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I

Preface

I-1 Introduction

This compendium is an annual printed summary of the data con-
tained in the HIV sequence database. In these compendia we try
to present a judicious selection of the data in such a way that it is
of maximum utility to HIV researchers. Each of the alignments
attempts to display the genetic variability within the different
species, groups and subtypes of the virus.

This compendium contains sequences published before Janu-
ary 1, 2013. Hence, though it is published in 2013 and called the
2013 Compendium, its contents correspond to the 2012 curated
alignments on our website.

The number of sequences in the HIV database is still increas-
ing. In total, at the end of 2012, there were 518,163 sequences
in the HIV Sequence Database, an increase of 12% since the
previous year.

The number of near complete genomes (>7000 nucleotides)
increased to 5013 by end of 2012. However, as in previous
years, the compendium alignments contain only a small frac-
tion of these. Included in the alignments are a small number
of sequences representing each of the subtypes and the more
prevalent circulating recombinant forms (CRFs) such as 01 and
02, as well as a few outgroup sequences (groups N, O, and
P and SIV-CPZ). Of the rarer CRFs we included one repre-
sentative each. A more complete version of all alignments is
available on our website, http://www.hiv.lanl.gov/
content/sequence/NEWALIGN/align.html

Reprints are available from our website in the form of PDF
files. As always, we are open to complaints and suggestions for
improvement. Inquiries and comments regarding the compen-
dium should be addressed to seq-info@lanl.gov.

I-2 Acknowledgements

The HIV Sequence Database and Analysis Project is funded
by the Vaccine and Prevention Research Program of the AIDS
Division of the National Institute of Allergy and Infectious
Diseases (Stuart Shapiro, Project Officer) through interagency
agreement IAA Y1-AI-8309-1 “HIV/SIV Database and Analy-
sis Unit” with the U.S. Department of Energy.

I-3 Citing the compendium or database

The LANL HIV Sequence Database may be cited in the same
manner as this compendium:

HIV Sequence Compendium 2013. Brian Foley, Thomas
Leitner, Cristian Apetrei, Beatrice Hahn, Ilene Mizrachi,
James Mullins, Andrew Rambaut, Steven Wolinsky, and
Bette Korber editors. 2013. Publisher: Los Alamos Na-
tional Laboratory, Theoretical Biology and Biophysics,
Los Alamos, New Mexico. LA-UR-13-26007.

I-4 About the PDF

The complete HIV Sequence Compendium 2013 is available
in Adobe Portable Document Format (PDF) from our website,
http://www.hiv.lanl.gov/. The PDF version is hy-
pertext enabled and features ‘clickable’ table-of-contents, in-
dexes, references and links to external web sites.

This volume is typeset using LATEX.
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I-5 About the cover

Human Immunodeficiency Virus Illustration

On this year’s cover is a cutaway view of an HIV-1 virion
purchased from Visual Science. It won the Illustration cat-
egory of Visualization Challenge in 2010 (Nesbit and Nor-
man, 2011), and has appeared on the covers of Nature
Medicine (October 2010) and the IAVI Report (May-June
2011). For additional details about the highlighted fea-
tures, references, and all inquiries about the use of this
image, please visit http://visualscience.ru/en/
projects/hiv/illustrations/.

Virus-derived molecules (shades of orange)

Glycosylated envelope trimer The envelope protein is synthe-
sized as a precursor protein, gp160, which is cleaved by the
cellular enzyme furin into gp41 and gp120 subunits. Each tri-
mer of the envelope “spike” complex is composed of 3 mol-
ecules each of gp41 and gp120. The gp41 transmembrane
protein anchors the spike to the lipid membrane. Envelope
trimers are central to viral fusion and cell entry. The enve-
lope spike is glycosylated by the attachment of carbohydrate
moieties, depicted in dark orange.

Matrix – Gag p17 The HIV-1 gag gene encodes the p55
polyprotein, which initiates formation of new virions. Dur-
ing maturation, p55 is cleaved into 4 structural proteins: p17,
p24, p6, and p7. A layer of matrix protein p17 (MA) lies just
below the lipid bilayer. In addition to its structural role, p17
has various functions throughout the replicative cycle of the
virus (reviewed by Fiorentini et al. (2006)).

Capsid – Gag p24 The Gag p24 (CA) protein forms a cone-
shaped shell, the capsid, which encloses the viral genomic
RNA. While most p24 molecules are involved in forming the
mature capsid (solid line), some exist as free dimers (dashed
line). For recent information about capsid structure, see Zhao
et al. (2013).

Nucleocapsid – Gag p7 The nucleocapsid protein binds to
RNA to protect it from degradation by nucleases. It is closely
associated with p6 and CA.

Gag p6 This small protein binds avidly to Vpr and membranes,
and is important for virion budding.

Integrase Integrase is encoded by the pol gene. It forms a ho-
motetrameric enzyme complex that integrates viral DNA into
the host cell’s genomic DNA.

Viral RNA The viral genome is encoded as a single strand
of RNA, which is packed inside the capsid. Two unpaired
strands are present per virion.

Reverse transcriptase After cell entry, this pol-encoded pro-
tein transcribes viral RNA to DNA. It is a heterodimer, com-
posed of p66 (polymerase + RNase H) and p51 (polymerase
only). After polymerase transcribes the genome to DNA,
RNase H degrades the RNA part of RNA-DNA complexes,
leaving a single strand of viral DNA to be integrated into the
host genome.

Vpr Viral Protein R is a 96-amino acid protein that performs
several crucial functions in the HIV-1 replicative cycle. In
HIV-2, the function of Vpr is shared by another protein, Vpx.

Host-derived molecules (shades of gray)

Host proteins are incorporated into the virion during budding.
A few of these host proteins that are that are directly relevant to
HIV biology are illustrated in the figure.

CD55 This host protein helps protect HIV from the membrane-
attack complex by attenuating the host’s complement system
(Marschang et al., 1995).

HLA-DR1 Human leukocyte antigens (HLA) molecules are
best known for their role in presenting extracellular antigens
to helper T cells. DR1 is just one example of a human protein
that may be present on HIV virions; the specific HLA mole-
cules present will depend on the alleles carried by the host. In
HIV infection, these HLA molecules are significant for their
binding to CD4 receptors.

Lipid bilayer The viral membrane is derived from the host
cell.

ICAM-1 The human Intercellular Adhesion Molecule-1 is a
member of the immunoglobulin superfamily of adhesion pro-
teins. Its presence on the virion increases infectivity.

Lys-tRNA and lysyl-tRNA synthetase The cellular protein
lysyl-tRNA synthetase and the corresponding transfer RNA,
Lys-tRNA, are found inside the capsid; these molecules initi-
ate reverse transcription.

Cyclophilin This host protein binds to the viral capsid. Cy-
clophilin is an isomerase involved in protein folding, and is
required for HIV infectivity.

Actin Host cell actin is commonly captured during HIV bud-
ding.

References

S. Fiorentini, E. Marini, S. Caracciolo, and A. Caruso. Functions of
the HIV-1 matrix protein p17. New Microbiol., 29(1):1–10, Jan 2006.

P. Marschang, J. Sodroski, R. Würzner, and M. P. Dierich. Decay-
accelerating factor (CD55) protects human immunodeficiency virus
type 1 from inactivation by human complement. Eur. J. Immunol., 25
(1):285–290, Jan 1995.

J. Nesbit and C. Norman. 2010 visualization challenge. Science, 331
(6019):847–856, 18 Feb 2011.

G. Zhao, J. R. Perilla, E. L. Yufenyuy, X. Meng, B. Chen, J. Ning,
J. Ahn, A. M. Gronenborn, K. Schulten, C. Aiken, and P. Zhang. Ma-
ture HIV-1 capsid structure by cryo-electron microscopy and all-atom
molecular dynamics. Nature, 497(7451):643–646, 30 May 2013.
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I-6 Genome maps
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I-7 HIV/SIV proteins

Name Size Function Localization

Gag
MA p17 membrane anchoring; env interaction; nuclear

transport of viral core (myristylated protein)
virion

CA p24 core capsid virion
NC p7 nucleocapsid, binds RNA virion

p6 binds Vpr virion

Pol
Protease (PR) p15 Gag/Pol cleavage and maturation virion
Reverse
Transcriptase
(RT)

p66, p51 reverse transcription, RNAse H activity virion

RNase H p15 virion
Integrase (IN) p31 DNA provirus integration virion

Env gp120/gp41 external viral glycoproteins bind to CD4 and
secondary receptors

plasma membrane, virion envelope

Tat p16/p14 viral transcriptional transactivator primarily in nucleolus/nucleus

Rev p19 RNA transport, stability and utilization factor
(phosphoprotein)

primarily in nuleolus/nucleus
shuttling between nucleolus and
cytoplasm

Vif p23 promotes virion maturation and infectivity cytoplasm (cytosol, membranes),
virion

Vpr p10-15 promotes nuclear localization of preintegration
complex, inhibits cell division, arrests infected cells at
G2/M

virion nucleus (nuclear membrane?)

Vpu p16 promotes extracellular release of viral particles;
degrades CD4 in the ER; (phosphoprotein only in
HIV-1 and SIVcpz)

integral membrane protein

Nef p27-p25 CD4 and class I downregulation (myristylated protein) plasma membrane, cytoplasm,
(virion?)

Vpx p12-16 Vpr homolog present in HIV-2 and some SIVs, absent
in HIV-1

virion (nucleus?)

Tev p28 tripartite tat-env-rev protein (also named Tnv) primarily in nucleolus/nucleus

HIV Sequence Compendium 2013 5
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I-8 Landmarks of the genome

HIV genomic structural elements

LTR Long terminal repeat, the DNA sequence flanking the
genome of integrated proviruses. It contains important reg-
ulatory regions, especially those for transcription initiation
and polyadenylation.

TAR Target sequence for viral transactivation, the binding site
for Tat protein and for cellular proteins; consists of approxi-
mately the first 45 nucleotides of the viral mRNAs in HIV-1
(or the first 100 nucleotides in HIV-2 and SIV.) TAR RNA
forms a hairpin stem-loop structure with a side bulge; the
bulge is necessary for Tat binding and function.

RRE Rev responsive element, an RNA element encoded within
the env region of HIV-1. It consists of approximately 200
nucleotides (positions 7327 to 7530 from the start of tran-
scription in HIV-1, spanning the border of gp120 and gp41).
The RRE is necessary for Rev function; it contains a high
affinity site for Rev; in all, approximately seven binding sites
for Rev exist within the RRE RNA. Other lentiviruses (HIV-
2, SIV, visna, CAEV) have similar RRE elements in similar
locations within env, while HTLVs have an analogous RNA
element (RXRE) serving the same purpose within their LTR;
RRE is the binding site for Rev protein, while RXRE is the
binding site for Rex protein. RRE (and RXRE) form complex
secondary structures, necessary for specific protein binding.

PE Psi elements, a set of 4 stem-loop structures preceding and
overlapping the Gag start codon which are the sites recog-
nized by the cysteine histidine box, a conserved motif with
the canonical sequence CysX2CysX4HisX4Cys, present in
the Gag p7 NC protein. The Psi Elements are present in
unspliced genomic transcripts but absent from spliced viral
mRNAs.

SLIP A TTTTTT slippery site, followed by a stem-loop struc-
ture, is responsible for regulating the -1 ribosomal frameshift
out of the Gag reading frame into the Pol reading frame.

CRS Cis-acting repressive sequences postulated to inhibit
structural protein expression in the absence of Rev. One such
site was mapped within the pol region of HIV-1. The exact
function has not been defined; splice sites have been postu-
lated to act as CRS sequences.

INS Inhibitory/Instability RNA sequences found within the
structural genes of HIV-1 and of other complex retroviruses.
Multiple INS elements exist within the genome and can act
independently; one of the best characterized elements spans
nucleotides 414 to 631 in the gag region of HIV-1. The INS
elements have been defined by functional assays as elements
that inhibit expression posttranscriptionally. Mutation of the
RNA elements was shown to lead to INS inactivation and up
regulation of gene expression.

Genes and gene products

GAG The genomic region encoding the capsid proteins (group
specific antigens). The precursor is the p55 myristylated pro-

tein, which is processed to p17 (MAtrix), p24 (CApsid), p7
(NucleoCapsid), and p6 proteins, by the viral protease. Gag
associates with the plasma membrane where the virus assem-
bly takes place. The 55 kDa Gag precursor is called assem-
blin to indicate its role in viral assembly.

POL The genomic region encoding the viral enzymes protease,
reverse transcriptase, RNAse, and integrase. These enzymes
are produced as a Gag-Pol precursor polyprotein, which is
processed by the viral protease; the Gag-Pol precursor is pro-
duced by ribosome frameshifting near the 30end of gag.

ENV Viral glycoproteins produced as a precursor (gp160)
which is processed to give a noncovalent complex of the ex-
ternal glycoprotein gp120 and the transmembrane glycopro-
tein gp41. The mature gp120-gp41 proteins are bound by
non-covalent interactions and are associated as a trimer on
the cell surface. A substantial amount of gp120 can be found
released in the medium. gp120 contains the binding site
for the CD4 receptor, and the seven transmembrane domain
chemokine receptors that serve as co-receptors for HIV-1.

TAT Transactivator of HIV gene expression. One of two es-
sential viral regulatory factors (Tat and Rev) for HIV gene
expression. Two forms are known, Tat-1 exon (minor form)
of 72 amino acids and Tat-2 exon (major form) of 86 amino
acids. Low levels of both proteins are found in persistently
infected cells. Tat has been localized primarily in the nucle-
olus/nucleus by immunofluorescence. It acts by binding to
the TAR RNA element and activating transcription initiation
and elongation from the LTR promoter, preventing the 50LTR
AATAAA polyadenylation signal from causing premature ter-
mination of transcription and polyadenylation. It is the first
eukaryotic transcription factor known to interact with RNA
rather than DNA and may have similarities with prokaryotic
anti-termination factors. Extracellular Tat can be found and
can be taken up by cells in culture.

REV The second necessary regulatory factor for HIV expres-
sion. A 19 kDa phosphoprotein, localized primarily in the
nucleolus/nucleus, Rev acts by binding to RRE and promot-
ing the nuclear export, stabilization and utilization of the un-
spliced viral mRNAs containing RRE. Rev is considered
the most functionally conserved regulatory protein of lenti-
viruses. Rev cycles rapidly between the nucleus and the cy-
toplasm.

VIF Viral infectivity factor, a basic protein of typically 23 kDa.
Promotes the infectivity but not the production of viral par-
ticles. In the absence of Vif the produced viral particles are
defective, while the cell-to-cell transmission of virus is not
affected significantly. Found in almost all lentiviruses, Vif
is a cytoplasmic protein, existing in both a soluble cytoso-
lic form and a membrane-associated form. The latter form
of Vif is a peripheral membrane protein that is tightly asso-
ciated with the cytoplasmic side of cellular membranes. In
2003, it was discovered that Vif prevents the action of the
cellular APOBEC-3G protein which deaminates DNA:RNA
heteroduplexes in the cytoplasm.

VPR Vpr (viral protein R) is a 96-amino acid (14 kDa) protein,
which is incorporated into the virion. It interacts with the p6

6 HIV Sequence Compendium 2013
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Gag part of the Pr55 Gag precursor. Vpr detected in the cell is
localized to the nucleus. Proposed functions for Vpr include
the targeting the nuclear import of preintegration complexes,
cell growth arrest, transactivation of cellular genes, and in-
duction of cellular differentiation. In HIV-2, SIV-SMM, SIV-
RCM, SIV-MND-2 and SIV-DRL the Vpx gene is apparently
the result of a Vpr gene duplication event, possibly by recom-
bination.

VPU Vpu (viral protein U) is unique to HIV-1, SIVcpz (the
closest SIV relative of HIV-1), SIV-GSN, SIV-MUS, SIV-
MON and SIV-DEN. There is no similar gene in HIV-2,
SIV-SMM or other SIVs. Vpu is a 16 kDa (81-amino acid)
type I integral membrane protein with at least two different
biological functions: (a) degradation of CD4 in the endoplas-
mic reticulum, and (b) enhancement of virion release from
the plasma membrane of HIV-1-infected cells. Env and Vpu
are expressed from a bicistronic mRNA. Vpu probably pos-
sesses an N-terminal hydrophobic membrane anchor and a
hydrophilic moiety. It is phosphorylated by casein kinase II
at positions Ser52 and Ser56. Vpu is involved in Env matu-
ration and is not found in the virion. Vpu has been found to
increase susceptibility of HIV-1 infected cells to Fas killing.

NEF A multifunctional 27-kDa myristylated protein produced
by an ORF located at the 30end of the primate lentiviruses.
Other forms of Nef are known, including nonmyristylated
variants. Nef is predominantly cytoplasmic and associated
with the plasma membrane via the myristyl residue linked to
the conserved second amino acid (Gly). Nef has also been
identified in the nucleus and found associated with the cy-
toskeleton in some experiments. One of the first HIV pro-
teins to be produced in infected cells, it is the most immuno-
genic of the accessory proteins. The nef genes of HIV and
SIV are dispensable in vitro, but are essential for efficient vi-
ral spread and disease progression in vivo. Nef is necessary
for the maintenance of high virus loads and for the develop-
ment of AIDS in macaques, and viruses with defective Nef
have been detected in some HIV-1 infected long term sur-
vivors. Nef downregulates CD4, the primary viral receptor,
and MHC class I molecules, and these functions map to dif-
ferent parts of the protein. Nef interacts with components of
host cell signal transduction and clathrin-dependent protein
sorting pathways. It increases viral infectivity. Nef contains
PxxP motifs that bind to SH3 domains of a subset of Src ki-
nases and are required for the enhanced growth of HIV but
not for the downregulation of CD4.

VPX A virion protein of 12 kDa found in HIV-2, SIV-SMM,
SIV-RCM, SIV-MND-2 and SIV-DRL and not in HIV-1 or
other SIVs. This accessory gene is a homolog of HIV-1 vpr,
and viruses with Vpx carry both vpr and vpx. Vpx function in
relation to Vpr is not fully elucidated; both are incorporated
into virions at levels comparable to Gag proteins through in-
teractions with Gag p6. Vpx is necessary for efficient replica-
tion of SIV-SMM in PBMCs. Progression to AIDS and death
in SIV-infected animals can occur in the absence of Vpr or
Vpx. Double mutant virus lacking both vpr and vpx was at-

tenuated, whereas the single mutants were not, suggesting a
redundancy in the function of Vpr and Vpx related to virus
pathogenicity.

Structural proteins/viral enzymes The products of gag, pol,
and env genes, which are essential components of the retro-
viral particle.

Regulatory proteins Tat and Rev proteins of HIV/SIV and Tax
and Rex proteins of HTLVs. They modulate transcriptional
and posttranscriptional steps of virus gene expression and are
essential for virus propagation.

Accessory or auxiliary proteins Additional virion and non-
virion-associated proteins produced by HIV/SIV retro-
viruses: Vif, Vpr, Vpu, Vpx, Nef. Although the accessory
proteins are in general not necessary for viral propagation in
tissue culture, they have been conserved in the different iso-
lates; this conservation and experimental observations sug-
gest that their role in vivo is very important. Their functional
importance continues to be elucidated.

Complex retroviruses Retroviruses regulating their expres-
sion via viral factors and expressing additional proteins (reg-
ulatory and accessory) essential for their life cycle.

HIV Sequence Compendium 2013 7
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I-9 Amino acid codes

A Alanine
B Aspartic Acid or Asparagine
C Cysteine
D Aspartic Acid
E Glutamic Acid
F Phenylalanine
G Glycine
H Histidine
I Isoleucine
K Lysine
L Leucine
M Methionine
N Asparagine
P Proline
Q Glutamine
R Arginine
S Serine
T Threonine
V Valine
W Tryptophan
X unknown or “other” amino acid
Y Tyrosine
Z Glutamic Acid or Glutamine
. gap
- identity
* stop codon
# incomplete codon

I-10 Nucleic acid codes

A Adenine
C Cytosine
G Guanine
T Thymine
U Uracil
M A or C
R A or G
W A or T
S C or G
Y C or T
K G or T
V A or C or G
H A or C or T
D A or G or T
B C or G or T
N unknown
. gap
- identity

8 HIV Sequence Compendium 2013



H
IV

-1
G

en
om

es

II

HIV-1/SIVcpz Complete Genomes

Contents
II-1 Introduction . . . . . . . . . . . . 9
II-2 Annotated features . . . . . . . . . 10
II-3 Sequences . . . . . . . . . . . . . 13
II-4 Alignments . . . . . . . . . . . . . 18

II-1 Introduction

While the “web-alignment” this year has grown to 2229 full-
length genomes, the compendium alignment herein has strict
page limitations. The selection here was made such that sub-
types A-G, CRF’s 01 and 02, and CPZ are represented with
one sequence from most countries where the subtype has been
sequenced. Priority was given to more recently sampled se-
quences to reflect the current pandemic diversity. For the rare
subtypes H–K and groups N–P most available sequences are in-
cluded, and for CRF’s 03 and up, one representative is included.
Unique recombinant forms and unclassified sequences are not
included. This resulted in 199 sequences of HIV-1/SIVcpz from
all over the world.

The HXB2 sequence (accession K03455) is the master se-
quence in this alignment. This is also the genome coordi-
nate standard used throughout the HIV Database. The align-
ment was generated by MAFFT v7.043 (E-INS-i with gap open
penalty 2.0). The alignment was subsequently codon-aligned
using GeneCutter, followed by a few manual edits to fix ob-
vious misalignments. The alignment presented cannot be con-
sidered an “optimal alignment” to any single criterion; it is a
compromise between optimal alignment, readability, and codon
alignment. Most gaps have been introduced in multiples of 3
bases to maintain open reading frames when the alignment is
translated.

Also part of this nucleotide alignment is a translation to pro-
tein sequence based on the HXB2 sequence; the HIV genome
has many overlapping coding regions, and all are shown. For
more complete annotation of functional domains, see the pro-
tein sequence alignments in Chapter V.

HIV Sequence Compendium 2013 9
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II-2 Annotated features

Features of HIV-1 annotated in the alignment that follows.

Feature Location Page

5’ LTR U3 start 1 18
TCF-1 alpha 315-329 20
NF-κ-B-II 350-359 22
NF-κ-B-I 364-373 22
Sp1-III 375-386 22
Sp1-II 388-397 22
Sp1-I 398-408 22
TATA Box 427-431 22
TAR element start 453 24
5’ LTR U3 end 455 24
+1 mRNA start site 456 24
5’ LTR R repeat begin 456 24
TAR element end 513 24
Poly-A signal 527-532 24
5’ LTR R repeat end 551 24
5’ LTR U5 start 552 24
Extensive secondary structure 568-605 24
5’ LTR U5 end 633 26
Lys tRNA primer binding site 634-653 26
Packaging loops begin 681 26
Packaging loops end 789 28
Gag and Gag-Pol start 790 28
Gag p17 Matrix end 1185 34
Gag p24 Capsid start 1186 34
Gag p24 Capsid end 1881 42
Gag p2 start 1882 42
Gag p2 end 1920 44
Gag-Pol fusion TF protein start 1921 44
Gag p7 nucleocapsid start 1921 44
Gag p7 nucleocapsid end 2085 46
Gag-Pol -1 ribosomal slip site 2085 46
Pol start 2085 46
Gag p1 start 2086 46
Gag p1 end 2133 46
Gag p6 start 2134 46
Gag-Pol TF end 2252 50
Pol protease start 2253 50
Gag p6 end 2292 50
Gag end 2292 50
Pol Protease end 2549 52
Pol p66 and p51 RT start 2550 52
p51 end and p66 RT continue 3869 68
Pol p15 RNAse H start 3870 68
Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end 4229 72
Pol p31 Integrase start 4230 72
Vif start 5041 82
Pol, Gag-Pol, and p31 integrase end 5096 84
Vpr start 5559 90
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Feature Location Page

Vif end 5619 90
frameshift insert in HXB2 5772 92
Vpr premature end (HXB2 only) 5795 92
Tat exon 1 start 5831 94
Vpr end 5850 94
Rev exon 1 start 5970 94
Tat Rev exon 1 end 6045 96
intron start 6046 96
Vpu start (ACG in HXB2) 6062 96
Vpu transmembrane domain start 6062 96
Vpu transmembrane domain end 6143 98
Env start 6225 100
Vpu end 6310 100
Env signal peptide end 6314 100
Env gp120 start 6315 100
V1 loop start 6615 104
V1 loop end 6692 106
V2 loop start 6696 106
V2 loop end 6812 110
V3 loop start 7110 112
V3 loop end 7217 114
V4 loop start 7377 116
V4 loop end 7478 118
V5 start 7602 120
V5 end 7634 122
Rev Responsive Element (RRE) region 7710 122
Env gp120 end 7757 122
Env gp41 start 7758 122
RRE end 8061 126
Env gp41 transmembrane domain 8277-8336 130
Tat Rev intron end 8378 130
Tat Rev exon 2 start 8379 130
Tat premature stop in HXB2 8424 132
Tat end 8469 132
Rev end (TAA) in some lineages 8605 134
Rev end 8653 134
Env gp41, gp160 end 8795 136
Nef start 8797 136
3’ LTR U3 start 9086 142
Nef premature end in HXB2 9168 142
TCF-1 alpha binding 9400-9414 146
Nef end 9417 146
NF-κ-B-II 9435-9444 148
NF-κ-B-I 9449-9458 148
Sp1-III 9462-9471 148
Sp1-II 9473-9482 148
Sp1-I 9483-9493 148
TATA box 9512-9516 148
TAR element start 9538 148
3’ LTR U3 end 9540 148
3’ LTR repeat start 9541 148
TAR element end 9599 150
Poly-A signal 9612-9617 150
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Feature Location Page

3’ LTR R repeat end 9636 150
3’ LTR U5 start 9637 150
3’ LTR U5 end 9719 152
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II-3 Sequences

Sequences included in the HIV-1/SIVcpz complete genome alignment.

Name Accession Country Author Reference

B.FR.83.HXB2 K03455 France Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)
A1.AU.03.PS1044_Day0 DQ676872 Australia Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 JQ403028 Switzerland Henn, M.R. PLoS Pathog 8(3):E1002529

(2012)
A1.ES.06.X2110 FJ670523 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
A1.IT.02.60000 EU861977 Italy Riva, C. ARHR 24(10); 1319-25 (2008)
A1.KE.06.06KECst_001 FJ623487 Kenya Tovanabutra, S. ARHR 26(2); 123-31 (2010)
A1.RU.11.11RU6950 JX500694 Russia Baryshev, P.B. Unpublished
A1.RW.07.pR463F JX236677 Rwanda Baalwa, J. Virology 436(1):33-48 (2013)
A1.SE.95.SE8538 AF069669 Sweden Carr, J.K. AIDS 13(14); 1819-26 (1999)
A1.TZ.01.A341 AY253314 Tanzania Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
A1.UA.01.01UADN139 DQ823357 Ukraine Saad, M.D. ARHR 22(8):709-714 (2006)
A1.UG.07.p191845 JX236671 Uganda Baalwa, J. Virology 436(1):33-48 (2013)
A1.ZA.04.04ZASK162B1 DQ396400 S. Africa Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125

(2006)
A2.CD.97.97CDKTB48 AF286238 D.R.C. Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
A2.CM.01.01CM_1445MV GU201516 Cameroon Carr, J.K. Retrovirology 2010 Apr 28;7:39
A2.CY.94.94CY017_41 AF286237 Cyprus Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
B.AR.04.04AR143170 DQ383750 Argentina Pando, M.A. Retrovirology 3 , 59 (2006)
B.AU.04.PS1038_Day174 DQ676871 Australia Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
B.BO.09.DEMB09BO001 JX140656 Bolivia Hora, B. Unpublished
B.BR.06.06BR1119 JN692480 Brazil Sanabani, S.S. PLoS ONE 6(10):E25869 (2011)
B.CA.07.502_1191_03 JF320424 Canada Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 JQ403042 Switzerland Henn, M.R. PLoS Pathog 8(3):E1002529

(2012)
B.CN.10.DEMB10CN002 JX140658 China Hora, B. Unpublished
B.CO.01.PCM001 AY561236 Colombia Sanchez, G.I. Am J Trop Med Hyg 74(4); 674-7

(2006)
B.CU.99.Cu19 AY586542 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
B.CY.09.CY266 JF683807 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 JQ403037 Germany Henn, M.R. PLoS Pathog 8(3):E1002529

(2012)
B.DK.07.PMVL_011 FJ694790 Denmark Vinner, L. APMIS 119(8); 487-97 (2011)
B.DO.05.05DO_160884 EU839597 Dominican

Republic
Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)

B.ES.09.P2149_3 GU362881 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
B.FR.08.DEMB08FR002 JX140654 France Hora, B. Unpublished
B.GE.03.03GEMZ004 DQ207940 Georgia Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
B.HT.05.05HT_129389 EU839602 Haiti Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)
B.JM.05.05JM_KJ108 EU839605 Jamaica Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)
B.JP.05.DR6538 AB287363 Japan Sakamoto, Y. Unpublished
B.KR.07.07KYY4 JQ341411 S. Korea Cho, Y.-K. ARHR 29(4); 738-43 (2013)
B.NL.00.671_00T36 AY423387 Netherlands Geels, M.J. J Virol 77(23):12430-12440 (2003)
B.PE.07.502_2649_wg8 JF320019 Peru Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
B.PY.03.03PY_PSP0115 JN251906 Paraguay Eyzaguirre, L.M. Unpublished
B.RU.11.11RU21n JX500708 Russia Baryshev, P.B. Unpublished
B.TH.07.AA040a_WG11 JX447156 Thailand Rolland, M. Nature 490(7420); 417-20 (2012)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ676872
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ403028
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670523
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU861977
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ623487
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX500694
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX236677
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF069669
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY253314
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ823357
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX236671
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ396400
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286238
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU201516
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286237
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ383750
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ676871
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140656
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN692480
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320424
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ403042
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY561236
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586542
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683807
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ403037
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ694790
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839597
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU362881
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140654
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ207940
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839602
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839605
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287363
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ341411
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY423387
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320019
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN251906
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX500708
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX447156
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Name Accession Country Author Reference

B.TT.01.01TT_CRC50069 EU839608 Trinidad and
Tobago

Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)

B.TW.94.TWCYS_LM49 AF086817 Taiwan Huang, L.-M. Unpublished
B.UA.01.01UAKV167 DQ823362 Ukraine Saad, M.D. ARHR 22(8):709-714 (2006)
B.US.11.ES38 JN397362 United States Buckheit, R.W.3. Nat Commun 3, 716 (2012)
B.UY.02.02UY_TSU1290 JN235958 Uruguay Eyzaguirre, L.M. Unpublished
B.VE.10.DEMB10VE001 JX140659 Venezuela Hora, B. Unpublished
B.YE.02.02YE507 AY795904 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
C.AR.01.ARG4006 AY563170 Argentina Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.BR.07.DEMC07BR003 JX140663 Brazil Hora, B. Unpublished
C.BW.00.00BW07621 AF443088 Botswana Novitsky, V. J Virol 76(11):5435-5451 (2002)
C.CN.98.YNRL9840 AY967806 China Qiu, Z. ARHR 21(12):1051-1056 (2005)
C.CY.09.CY260 JF683803 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
C.ES.07.X2118_2 EU884500 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

C.ET.02.02ET_288 AY713417 Ethiopia Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.GE.03.03GEMZ033 DQ207941 Georgia Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
C.IL.98.98IS002 AF286233 Israel Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
C.IN.03.D24 EF469243 India Dash, P.K. Retrovirology 5(1):25 (2008)
C.KE.00.KER2010 AF457054 Kenya Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
C.MM.99.mIDU101_3 AB097871 Myanmar Takebe, Y. AIDS 17(14):2077-87 (2003)
C.MW.93.93MW_965 AY713413 Malawi Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.SN.90.90SE_364 AY713416 Senegal Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.SO.89.89SM_145 AY713415 Somalia Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.TZ.02.CO178 AY734556 Tanzania Arroyo, M.A. AIDS 19(14):1517-1524 (2005)
C.US.98.98US_MSC3018 AY444800 United States Tovanabutra, S. ARHR 21(5):424-429 (2005)
C.UY.01.TRA3011 AY563169 Uruguay Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.YE.02.02YE511 AY795906 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
C.ZA.10.DEMC10ZA001 JX140669 S. Africa Hora, B. Unpublished
C.ZM.02.02ZM108 AB254141 Zambia Tatsumi, M. Unpublished
D.CD.83.ELI K03454 D.R.C. Alizon, M. Cell 46(1):63-74 (1986)
D.CM.10.DEMD10CM009 JX140670 Cameroon Hora, B. Unpublished
D.CY.06.CY163 FJ388945 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
D.KE.97.ML415_2 AY322189 Kenya Fang, G. J Infect Dis 190(4):697-701 (2004)
D.KR.04.04KBH8 DQ054367 S. Korea Cho, Y.-K. ARHR 29(4); 738-43 (2013)
D.SN.90.SE365 AB485648 Senegal Takekawa, N. Unpublished
D.TD.99.MN011 AJ488926 Chad Vidal, N. JAIDS 33(2):239-246 (2003)
D.TZ.01.A280 AY253311 Tanzania Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
D.UG.08.p191859 JX236672 Uganda Baalwa, J. Virology 436(1):33-48 (2013)
D.YE.02.02YE516 AY795907 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
D.ZA.90.R1 EF633445 S. Africa Jacobs, G.B. ARHR 23(12):1575-8 (2007)
F1.AO.06.AO_06_ANG125 FJ900269 Angola Guimaraes, M.L. Retrovirology 6, 39 (2009)
F1.AR.02.ARE933 DQ189088 Argentina Aulicino, P.C. ARHR 21(2):158-164 (2005)
F1.BE.93.VI850 AF077336 Belgium Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
F1.BR.07.07BR844 FJ771010 Brazil Sanabani, S.S. Virol J 2009 Jun 16;6:78
F1.CY.08.CY222 JF683771 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
F1.ES.11.DEMF110ES001 JX140671 Spain Hora, B. Unpublished
F1.FI.93.FIN9363 AF075703 Finland Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
F1.FR.96.96FR_MP411 AJ249238 France Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
F1.RO.96.BCI_R07 AB485658 Romania Takekawa, N. Unpublished
F1.RU.08.D88_845 GQ290462 Russia Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(11):1187-1191 (2009)

F2.CM.10.DEMF210CM007 JX140673 Cameroon Hora, B. Unpublished
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839608
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF086817
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ823362
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN397362
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN235958
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140659
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795904
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY563170
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140663
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF443088
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY967806
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683803
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU884500
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713417
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ207941
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286233
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF469243
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457054
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB097871
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713413
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713416
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713415
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY734556
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY444800
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY563169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795906
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140669
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB254141
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=K03454
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140670
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388945
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY322189
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ054367
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485648
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ488926
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY253311
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX236672
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795907
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF633445
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ900269
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ189088
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF077336
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ771010
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683771
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140671
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF075703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249238
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ290462
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140673
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F2.CM.97.CM53657 AF377956 Cameroon Carr, J.K. Virology 286(1):168-181 (2001)
G.BE.96.DRCBL AF084936 Belgium Oelrichs, R.B. ARHR 15(6):585-589 (1999)
G.CM.10.DEMG10CM008 JX140676 Cameroon Hora, B. Unpublished
G.CN.08.GX_2084_08 JN106043 China Li, L. Unpublished
G.CU.99.Cu74 AY586547 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
G.ES.09.X2634_2 GU362882 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
G.GH.03.03GH175G AB287004 Ghana Takekawa, N. Unpublished
G.KE.93.HH8793_12_1 AF061641 Kenya Salminen, M. ARHR 8(9):1733-1742 (1992)
G.NG.09.09NG_SC62 JN248593 Nigeria Charurat, M. J Infect Dis 2012 Feb 21
G.PT.x.PT3306 FR846409 Portugal Freitas, F.B. ARHR 2012 Sep 25
G.SE.93.SE6165_G6165 AF061642 Sweden Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
H.BE.93.VI991 AF190127 Belgium Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.BE.93.VI997 AF190128 Belgium Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.CF.90.056 AF005496 C.A.R. Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H.GB.00.00GBAC4001 FJ711703 United

Kingdom
Holzmayer, V. ARHR 25(7):721-726 (2009)

J.CD.97.J_97DC_KTB147 EF614151 D.R.C. Abecasis, A.B. J Virol 81(16):8543-8551 (2007)
J.CM.04.04CMU11421 GU237072 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 26(6); 693-7 (2010)
J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 Sweden Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
J.SE.94.SE9173_7022 AF082395 Sweden Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
K.CD.97.97ZR_EQTB11 AJ249235 D.R.C. Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 Cameroon Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
01_AE.AF.07.569M GQ477441 Afghanistan Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
01_AE.CN.09.1119 HQ215553 China Li, L. Infect Genet Evol 2011 May 27
01_AE.HK.04.HK001 DQ234790 Hong Kong Tsui, S.K.W. Unpublished
01_AE.JP.x.DR0492 AB253423 Japan Sakamoto, Y. Unpublished
01_AE.TH.04.BKM DQ314732 Thailand Thitithanyanont, A. Unpublished
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 JX448059 Thailand Rolland, M. Nature 490(7420); 417-20 (2012)
01_AE.TH.90.CM240 U54771 Thailand Carr, J.K. J Virol 70(9):5935-5943 (1996)
01_AE.VN.98.98VNND15 FJ185235 Viet Nam Liao, H. Virology 391(1):51-56 (2009)
02_AG.CM.08.DE00208CM001 JX140646 Cameroon Hora, B. Unpublished
02_AG.ES.06.P1261 EU786671 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

02_AG.FR.91.DJ263 AF063223 France Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
02_AG.GH.03.03GH181AG AB286855 Ghana Sakamoto, Y. Unpublished
02_AG.LR.x.POC44951 AB485636 Liberia Takekawa, N. Unpublished
02_AG.NG.x.IBNG L39106 Nigeria Howard, T.M. ARHR 10(12):1755-1757 (1994)
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 AJ251056 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 16(6):603-609 (2000)
02_AG.US.06.502_2696_FL01 JF320297 United States Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
02_AG.UZ.02.02UZ0683 AY829214 Uzbekistan Carr, J.K. JAIDS 39(5):570-575 (2005)
03_AB.RU.97.KAL153_2 AF193276 Russia Liitsola, K. ARHR 16(11):1047-1053 (2000)
04_cpx.CY.94.94CY032_3 AF049337 Cyprus Gao, F. J Virol 72(12):10234-10241 (1998)
05_DF.BE.x.VI1310 AF193253 Belgium Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
06_cpx.AU.96.BFP90 AF064699 Australia Oelrichs, R.B. ARHR 14(16):1495-1500 (1998)
07_BC.CN.98.98CN009 AF286230 China Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
08_BC.CN.06.nx2 HM067748 China Miao, W. Unpublished
09_cpx.GH.96.96GH2911 AY093605 Ghana McCutchan, F.E. ARHR 20(8):819-826 (2004)
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 AF289548 Tanzania Koulinska, I.N. ARHR 17(5):423-431 (2001)
11_cpx.CM.95.95CM_1816 AF492624 Cameroon Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
12_BF.AR.99.ARMA159 AF385936 Argentina Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
13_cpx.CM.96.96CM_1849 AF460972 Cameroon Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
14_BG.ES.05.X1870 FJ670522 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 AF516184 Thailand Viputtijul, K. ARHR 18(16):1235-1237 (2002)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF377956
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF084936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140676
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN106043
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586547
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU362882
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287004
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF061641
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN248593
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FR846409
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF061642
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190127
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190128
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF005496
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ711703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF614151
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU237072
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082394
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082395
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477441
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ215553
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ234790
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB253423
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ314732
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX448059
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U54771
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ185235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140646
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU786671
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF063223
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB286855
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485636
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L39106
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ251056
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320297
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY829214
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193276
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF049337
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193253
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF064699
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286230
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM067748
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY093605
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF289548
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF492624
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF385936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF460972
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670522
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF516184
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16_A2D.KR.97.97KR004 AF286239 S. Korea Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
17_BF.AR.99.ARMA038 AY037281 Argentina Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
18_cpx.CU.99.CU76 AY586540 Cuba Thomson, M.M. AIDS 19(11):1155-63 (2005)
19_cpx.CU.99.CU7 AY894994 Cuba Casado, G. JAIDS 40(5):532-537 (2005)
20_BG.CU.99.Cu103 AY586545 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
21_A2D.KE.99.KER2003 AF457051 Kenya Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY AY371159 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
23_BG.CU.03.CB118 AY900571 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
24_BG.ES.08.X2456_2 FJ670526 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
25_cpx.CM.02.1918LE AY371169 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 FM877782 D.R.C. Vidal, N. ARHR 25(8):823-832 (2009)
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS AM851091 France Vidal, N. ARHR 24(2):315-321 (2008)
28_BF.BR.99.BREPM12609 DQ085873 Brazil Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
29_BF.BR.01.BREPM16704 DQ085876 Brazil Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
31_BC.BR.04.04BR142 AY727527 Brazil Sanabani, S. ARHR 22(2):171-176 (2006)
32_06A1.EE.01.EE0369 AY535660 Estonia Adojaan, M. JAIDS 39(5):598-605 (2005)
33_01B.ID.07.JKT189_C AB547463 Indonesia SahBandar, I.N. ARHR 2010 Oct 19
34_01B.TH.99.OUR2478P EF165541 Thailand Tovanabutra, S. ARHR 23(6):829-833 (2007)
35_AD.AF.07.169H GQ477446 Afghanistan Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 EF087994 Cameroon Powell, R.L. ARHR 23(8):1008-1019 (2007)
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 EF116594 Cameroon Powell, R.L. ARHR 23(7):923-933 (2007)
38_BF1.UY.03.UY03_3389 FJ213783 Uruguay Ruchansky, D. ARHR 25(3); 351-6 (2009)
39_BF.BR.04.04BRRJ179 EU735535 Brazil Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
40_BF.BR.05.05BRRJ055 EU735537 Brazil Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
42_BF.LU.03.luBF_05_03 EU170155 Luxembourg Struck, D. Unpublished
43_02G.SA.03.J11223 EU697904 Saudi Arabia Badreddine, S. ARHR 23(5):667-674 (2007)
44_BF.CL.00.CH80 FJ358521 Chile Delgado, E. ARHR 26(7); 821-6 (2010)
45_cpx.FR.04.04FR_AUK EU448295 France Frange, P. Retrovirology 2008 Aug 1;5:69
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 HM026456 Brazil Sanabani, S.S. Virol J 2010 Apr 16;7:74
47_BF.ES.08.P1942 GQ372987 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 26(7); 827-32 (2010)

48_01B.MY.07.07MYKT021 GQ175883 Malaysia Li, Y. JAIDS 54(2):129-136 (2010)
49_cpx.GM.03.N26677 HQ385479 Gambia de Silva, T.I. Retrovirology 7(1):82 (2010)
51_01B.SG.11.11SG_HM021 JN029801 Singapore Ng, O.T. ARHR 2011 Sep 23
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 DQ366664 Malaysia Tee, K.K. JAIDS 43(5):523-529 (2006)
53_01B.MY.11.11FIR164 JX390610 Malaysia Chow, W.Z. J Virol 86(20):11398-11399 (2012)
54_01B.MY.09.09MYSB023 JX390976 Malaysia Ng, K.T. J Virol 86(20):11405-11406 (2012)
55_01B.CN.10.HNCS102056 JX574661 China Han, X. Genome Announc 1(1):E00050-12

(2013)
O.BE.87.ANT70 L20587 Belgium Vanden

Haesevelde, M.
J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

O.CM.91.MVP5180 L20571 Cameroon Gurtler, L.G. J Virol 68(3):1581-1585 (1994)
O.CM.98.98CMA104 AY169802 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.FR.92.VAU AF407418 France Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805

(2002)
O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
O.US.10.LTNP JN571034 United States Buckheit, R.W. III Unpublished
O.US.97.97US08692A AY169805 United States Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
N.CM.02.DJO0131 AY532635 Cameroon Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)
N.CM.04.04CM_1015_04 DQ017382 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
N.CM.06.U14842 GQ324958 Cameroon Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
N.CM.95.YBF30 AJ006022 Cameroon Simon, F. Nat Med 4(9):1032-1037 (1998)
N.CM.97.YBF106 AJ271370 Cameroon Roques, P. AIDS 18(10):1371-1381 (2004)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY037281
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586540
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY894994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586545
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457051
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371159
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY900571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670526
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FM877782
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM851091
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085873
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085876
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY727527
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY535660
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB547463
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF165541
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477446
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF087994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF116594
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ213783
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735535
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735537
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU170155
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU697904
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ358521
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU448295
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM026456
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ372987
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ175883
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ385479
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN029801
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ366664
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX390610
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX390976
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX574661
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20587
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169802
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF407418
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ302646
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN571034
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169805
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY532635
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ017382
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ324958
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ006022
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ271370
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N.FR.11.N1_FR_2011 JN572926 France Delaugerre, C. Lancet 378(9806); 1894 (2011)
P.CM.06.U14788 HQ179987 Cameroon Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)
P.FR.09.RBF168 GU111555 France Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)
CPZ.CD.06.BF1167 JQ866001 D.R.C. Li, Y. J Virol 86(19):10776-10791 (2012)
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 DQ373066 Cameroon Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.GA.88.GAB1 X52154 Gabon Huet, T. Nature 345(6273):356-359 (1990)
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 JQ768416 Tanzania Takehisa, J. Unpublished
CPZ.US.85.US_Marilyn AF103818 United States Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)
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5’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 .TGGAAGGGCTAATTCACTCCCAA...CGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAAC...TACACACCAGGGCCAGGGATCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGA 163
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 .----T---T-----T-----AGG...AA---------G---------------G----T-----------A-------------G------ATA.-----------------A--------C-----A--A-----G-----------A--------------C----- 165
A1.KE.06.06KECst_001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.11.11RU6950 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.07.pR463F .----T--AT-----T----AAGG...AAG--------A---------------G-T---A----C-------T-----------G------T...-----------A------CCT----TC-----A--A-------------T------------------T----- 163
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.07.p191845 .----T---------T-----AGG...AAG--------A--------C------G--C---------------T-----------G-------...--------------------------C-----A--A-----G-------T------------------T----- 163
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.09.DEMB09BO001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.06.06BR1119 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.07.502_1191_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.10.DEMB10CN002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DK.07.PMVL_011 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.09.P2149_3 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.08.DEMB08FR002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 .----T---------T--------..AAA---------A---------------G-----------------AT-----------G---T--T...-----------------------G-TC--------------G-------T-------------A-G-------- 164
B.KR.07.07KYY4 .......................................................................................................................................................................... 0
B.NL.00.671_00T36 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PE.07.502_2649_wg8 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.11.11RU21n .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.07.AA040a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS_LM49 .-----------G--T--------...AA--------------------------------------------T-----------G-------...------------------G------------------------------T------------------A----- 163
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES38 .................................................................................----G---A---...------------------CC---------C-------------------T------------------T----- 86
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......................................................................................................................................................................... 0
B.VE.10.DEMB10VE001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.03.D24 .--------T-----T-------G...AA---------G---------T-----G----T-------------T-----------G---A---...-----------A-------C----CTC--------------G-------T------------------C----G 163
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.10.DEMC10ZA001 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.02.02ZM108 .--------T-----T----TA-G...AA---------G---------T-----G----T-------------T-----------G---A---...------T-G--A------G-------C----------------------T---------G--------C----G 163
D.CD.83.ELI .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 ...............................................------------------------------------C-G---T---...-----------------------------------------T-------T-G----------------AG---- 120
D.SN.90.SE365 .--------------TGG---A-G...AA---------G-----------T---G------------------T-----------G---T---...-------------------CT--------C---TG--------------T-C--T-------------T----- 163
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.08.p191859 .--------T--G--TGG-----G...-A---------------------T---------A------------------------G---A---...------------------G----------T-------------------T-C-------------A---G--A- 163
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.DEMF110ES001 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 .----T---------T-------G...AA-----G---G---------------G-T---A------------------------G-------...-------------------CT-----C--G-------------------T------------------T----- 163
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL ..........................................AC-TGA-CTAT-GG---TA-T--CA----A-T------A----G-------...-------------------CT----TC---------C----G-------T---A--G------A-G--T---TC 125
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G .----T---T-----TGG---A-G...AA---------G---------------G----TA----------A-T------A----G-------...-------------------CT---CTC--------------G-------T---A---------A-A--T----C 163
G.KE.93.HH8793_12_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
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5’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 .TGGAAGGGCTAATTCACTCCCAA...CGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAAC...TACACACCAGGGCCAGGGATCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGA 163
G.PT.x.PT3306 ........................................................................................-----...-------------------CT----TC--T-----------G-------T---A---------A-G--T----C 79
G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.09.1119 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 .----T---------T-----A-G...AA---------G--------CT-A---G----TA-T----------T-----------G---A---...-------------------C-----TC------TG--------------T------------------C---AG 163
01_AE.TH.04.BKM ...........................................................T--T--------T-T-----------G---C---...--------------------------------ATGT-------------T-------A----------C---AG 108
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.08.DE00208CM001 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG .--------T-----T-----A-G...AA---------G---------------G----T-----------A-------------G-------...------------------CCT----TC--------------G-------T---A---------A-A--T----C 163
02_AG.LR.x.POC44951 .----T---T-----T-------G...AA-------------------------G----T-----------A-T------A----G-------...-------------------CT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----C 163
02_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 .----T---------T-----A-G...AA------G--G---------------G----T-----------T-T-----------G---A---...------------------CC------C---T----T--------------------------------T----- 163
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.06.nx2 ...........................................-----T-----G----T-------------------------G---C---...--------G--A-------C-----TC--G-----T-----G-------T------------------C---AG 124
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 .--------T-----T-T---A-G...AA---------G--------------------------------T-------------G-------...------------------G------TG--------------G-------T------------------C----T 163
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .--------------T-------G...-A----A----C--------C------G----TA-T----------T---------C-G------T...--------------------T-----C-----A--A-----G-------T------------------T----C 163
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .----T---------TGG---A-G...AA---------A---------T-----G----TA----------T-----------C-G---A---...-----------A------GAG----T---C--------A----------T---------------A--C--CA- 163
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 .......................................................................................................................................................................... 0
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 0
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .--------T--G--T-------G...AA---------C-----------A---G------------------------------G------T...--------------------T----------------------------TT---T----------G--T---A- 163
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 .--------T-----T-------T...AA----GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-----------G-------...-----------A-----A-C---G-TC--------A----------TG-TT--A-----------GTCAGA--- 163
O.CM.91.MVP5180 .----T---T-----T-------T...AAG---GC---A-----G-----C-----A--T-----T--G--A-T-----------G----TGT...--------G--A-----ACCT----TC--------A----------TG-TT--A--G--------GTCAG---- 163
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 .----T---T-----T-------T...AA----GC---G-----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T-----------G----GG-...-----------A------CCA----TC--------A-----G----TA-TT---T----------GTCAGA--C 163
O.US.10.LTNP ....................................................................................AT------T...-----------A-----A-CT----TC--------A---------CTA-TT--------------GACAGAG-- 83
O.US.97.97US08692A .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 .--------T-----T-T--A-CT...G-G---GC---A--A--A-----C---G----T-----T--G--G-T---------C-G----C-T...-----T-----------AGAA----TC--------------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-T 163
CPZ.CD.06.BF1167 .-----------TA-TGG--T-C-...AAG---GC--CA--A--A---ACC-----G-TTA----T-----AATA----------G------T...-----------------AG-T--------T---TGTAGA--T----TA-TT---T---------CA--C---CC 163
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 .--------T--G--T-----AGG...A----------G--------C--C---G----T-------------T---------C-G-------...------A----A-----A-CA----TC-----CTGT-------------T---A-----G--CC-GACAGAG-- 163
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn .--------T--G--T-T---AG-...A----------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT---------C-G------T...-----C--------T--AG-A--------C--A--A-A---GC------TT---T----C--TC-CACAGA--- 163
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TCF-1 alpha
B.FR.83.HXB2 GAAGTTAGAAGAA...GCCAACAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGAATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTCAAGAACTGCT 330
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 T--AG-------G...----CGGGG----------A----C-A---------A-AT---AA--Y-----------TGAT--A-A----------AT-----A---------T-----G--TC-AA-G----GA----A----A------------T--A---A------- 332
A1.KE.06.06KECst_001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.11.11RU6950 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.07.pR463F -G-AG----GA-G...--T-CTG-G------G---A----C-A---------C-AT---AA--------------TGA---AG-----ACA---C------A----------TA----------A-A-----A-----T---AC-----------T--A---AG------ 330
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.07.p191845 TG-AG----GA--...--T--TG-G----------A---TC-A--------GA-AT---AA--------------TGA---A--------A---C-------A--------------G---C-GACA---T-----A----AAA------A----T--A---AG------ 330
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.09.DEMB09BO001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.06.06BR1119 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.07.502_1191_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.10.DEMB10CN002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DK.07.PMVL_011 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.09.P2149_3 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.08.DEMB08FR002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 -C--G----G--G...-----T-------------A-T--C-----------A-------------G-----A-----A----------------T-----A----------A--------C---------A-----------AA----------TT-A---AG------ 331
B.KR.07.07KYY4 .......................................................................................................................................................................... 0
B.NL.00.671_00T36 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PE.07.502_2649_wg8 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.11.11RU21n .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.07.AA040a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS_LM49 -C--G-G---A-G...-----TG------------AMT--C-----------A------A------G----------------A---------G-T------A---------AC---G-------------GA-----------A-------------A------Y---- 330
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES38 T--AG--------...-------C-----------A-T--C-----------A------A------G---------A------A-----------TA----A-----------A----------A-C---G-A-------------------------A----------- 253
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......................................................................................................................................................................... 0
B.VE.10.DEMB10VE001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.03.D24 -G--G-------G...----C---G-AC-------A-T-T---C-----------T---A------------G--TGAAC-TG-------C---A------A----------TC-------CGCAGA---C-------C---ACA----------TT-A---AG------ 330
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.10.DEMC10ZA001 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.02.02ZM108 -G-AG--------...A---GTG--------G---A-T-T---C---------C--A--A---------------TGAAC-C--------A---A------A-----------T-T-----CGCAGA-----------C-----A-----------T-A---AG------ 330
D.CD.83.ELI .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 -G--G-------G...-----TG------------A-T--C-----------A------A---------A--G------------C-----C--A-------A---A-----AAA---------G-A--T-A-------AT--------------TT-A---AG------ 287
D.SN.90.SE365 -G--G-------G...----CTG---A---AG---A-T--------------C--T---A---------A--G---GA-------C---------T------A---A-----AAA---------G-A----A----A--A---------------T--A---AG------ 330
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.08.p191859 -G-TG----T--G...AA--CTG------------A-T---------------CA----A---C--------------A----A-------C---T------A---------A-A--G------G-A----A----AA-AC-AA-----------T--AT--AG------ 330
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 ..............................................................................................AT-----A----------A----G---CGGAGG-----A---A----AAAA--C-------T--A----G--...- 73
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.DEMF110ES001 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 -G--G-----A-GGCT.AATGA-GGA----AT-ACTGCTTACTAC--C--A--A-CCAACATGGAATGGAAGATGAAGAC-----AGTACTGA--T-GCA..---------------G------A-A--TGAA---A-----AGA----------T--A-C-A...GA-- 327
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL AG--G----G---...-----T-------------A---TC-A--------CA-CT---A------------G---GAA--C---------C-G-T-----AA--------TA--------CGGAGA-----A-------------------------A---AG------ 292
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G AG--G----G--G...-----T----------C--A---TC-C--------CA-CT---A---------A--G--TGAA--C-A-------C-G-TA----A---------TA--------CGGAGA--TC-T-------------------------A----------- 330
G.KE.93.HH8793_12_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
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TCF-1 alpha
B.FR.83.HXB2 GAAGTTAGAAGAA...GCCAACAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGAATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTCAAGAACTGCT 330
G.PT.x.PT3306 AG--A--------...A---CT-------------A---T--A--------CA-CT---A-------G----G--TG-A--C-----G---C-G-TA-----A--------TA--------CGGAGA-----A----------G---------T-T--A---AG------ 246
G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.09.1119 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 AG-AG----G--G...AA------------A----G-T--C----------CA------A---------A--G---GAA--T---------C-GAT-----A----------TC-------CGAAGA-----A--------AAA---C--A----T--AT--AG------ 330
01_AE.TH.04.BKM AG-AG----G--G...-A------------A----G----C----------CA-A----A---------A--G---GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAAGA-----A--------AA----C--A----T--AT--A------- 275
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.08.DE00208CM001 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG A-CAG----G---...----CTG------------G---T--A--------CA-C--T-AA-----------G---GAA--C---------C-G-TC-----A--------TTA---G------AGA---C-A--TA----AAA---C-------T--A---AG----T- 330
02_AG.LR.x.POC44951 AG--G----G---...-----T-------------A---T--A--------CA-CT-T-A---------A--G---A-C--C---C-----C-G-TC-----A---------A----G---C-CA-A----AA--T-A-----------------T--A---AG------ 330
02_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 -G--G--------...CTT-CT-------------A-T--C----------CA-AT---A-------GCA--G--TGAA--A------------A------A----------TC-------AGGAGA-----A---------AAA----------TT-A---AG------ 330
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.06.nx2 -G-AG-------G...----G-G-------AG---A---T---C----------CT---A------------G--TGAAC-C------------A------A-----------AAT------ACAGA---TG------C-----A----------TT-A----------- 291
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 -G--G-----A-G...-----TG------------A-T-----C-------CA------AA-----------A--TGAA--C--------AC-GATA----A---------------G--GC-AAGA---T-A---A-----AAA-----A----GG-AT--AG--...- 327
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 TG--G--------...--T--T--G-----A----A----C-AC-G--TG--A-------A-----------G--TAGT--AG--------C-CAT-----A---------T-AA------CGGA-G----CA-----C-------------------A---AG------ 330
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -G--G-------G...-----TG-------A----A----C--C----T---A-------------------G---GAA--A------------AT-----A---------T---------C-AAGA--TG-A---------AAA----------T--A---AG------ 330
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 .......................................................................................................................................................................... 0
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 0
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -G-AG-------G...----CTG-------------TT-T------------A-A----AA--------A--G---A-A--A---------C--ATA----A---------T-A-------CAAAGA---T-----A-----AAA----------T--A---AG------ 330
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 AG--GC----AG-CTA-GAG-T-C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC------T-T--A--TA-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--TG-T--TATGATAACT--C--A---CT----C----GGA-- 333
O.CM.91.MVP5180 AG--GC---GAG-CTG-GT--T-C-AAT--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-TAAT------GCT--G--TG-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GC--AACA--T--A----TGC-AAA---C--A---CT----CCC--G...- 330
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 TG--GC---G---CTA-GA-----GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T--A---AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--TG-T--TATG-TAACCA-C--A---CT---T--C--GGA-- 333
O.US.10.LTNP -G--GC----AG-CTA-GA--T-C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC-----CTCT-----T-AAC-TG-G---C-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--TG-T--T-AGATAACT--C--A---CT----C----GGA-- 253
O.US.97.97US08692A .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 AG-AG-T--G---ATG-GAG-TG-GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT----GGATTCA--T-ATC-T--G--GA-C---AT-----A---------ATCA--G-G-GAAAGA--TG-T---TT-C-AAA---C-----ACTG--T-CT--AGA-- 333
CPZ.CD.06.BF1167 AG-A...--G--...............T--A-GG-ATCTAC-CA-G-------CTT--TCCT------GA--------TA-TG-----C----G-TA----A-------TCTGAA--G--TAGAAGA-----A---A-----AGA-----------------A......- 309
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 -C--G-----C--...-----TG-------T----A-T--C----G--T--CA-AT-T-A------G-----A--TGA---C-A---G--C--G-TC---C-C---------A-G--G--C--AAGA--T--T---A----A-AA-------------A---AG--...- 327
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn -G-AG----GCGG...-----T----------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A------------A--TGAAC-TG-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA----GA--TAA------------A---------CG------A- 330
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NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II Sp1-I TATA Box
B.FR.83.HXB2 GACATCGAG..............................................CTTGCTACAAGG.....GACTTTCC.GCTGGGGACTTTCC..AGGGAGGCGTGGCCTGGGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGC 446
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 ----CA--...................CTGCTGACACAGAA..............A-----GAC--......-GAC--T-.CGC-----------AGG-.----T----TT-------AGT-----------T-A---------G----------------------C-- 461
A1.KE.06.06KECst_001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.11.11RU6950 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.07.pR463F --................................CACAGAA..............G-----GAC---.....--------.--------------.AG------T----TT-------AGT-----------T-A---------G--------------------C-C-- 447
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.07.p191845 ----CA--ACACAAAGA..........CTGCTGACACAGAA..............G-----GAC---.....-------T.--------------.AG------T----TT-------AGT-----------T-A---------G----------------------C-- 469
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.09.DEMB09BO001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.06.06BR1119 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.07.502_1191_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.10.DEMB10CN002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 .............................................................................................................................................................------------- 13
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DK.07.PMVL_011 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.09.P2149_3 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.08.DEMB08FR002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 ---------..............................................T--C--------.....--------.--------------.AG--A-------------------------------------------G------------------------- 448
B.KR.07.07KYY4 .....................................................AG---T--------.....--------.-----------CG-.GC----------A-----------------C----T--A---------G-------A-------C--------- 110
B.NL.00.671_00T36 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PE.07.502_2649_wg8 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.11.11RU21n .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.07.AA040a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----Y----..............................................---T-------......-GAC--T-.CGCT----------..G--------C----------------R----G-R-A-----------G---------------------C--- 445
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES38 ----CT---..............................................---T--------.....--------.--------------.AG-----------A----------------------------------G------------------------- 370
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......................................................................................................................................................................... 0
B.VE.10.DEMB10VE001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.03.D24 --T-CA--AGGGACTTT..........CTGCTGACACAGAAGGGA..........---T-CG-..T-.....-GAC--T-.CACC---G-G----....A-G--GAGT-GTCT--GC--GACT---------T-A---------G----------------------C-- 468
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.10.DEMC10ZA001 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.02.02ZM108 ----CA--AGGGA..........................................---T-CG..CT-.....-GAC--T-.CACT---G-G----....A-GA-GAGT-GTCT--GC--GAC----------C-----------G----------------------C-- 446
D.CD.83.ELI .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 ----CT--...............................................G--TTCTAC---.....-GAC--T-.CGC-----------.AGAA--------A-----------------------T--------A--G---------------------C--- 403
D.SN.90.SE365 --................................CACAGAA..............G-----GAC---.....--------..ACT----------..G------T----TT-------AGT-----------T-A---------G---------------------C--- 445
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.08.p191859 ----C.TGAG...........TTAAGACTGCTGACACCAAG..............---T--------.....--------.--------------....AAGA-GCGTAA-C---GC--GACT---------T-A---------G------------------------- 464
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 --G-A-TGCTGACACAGA.GAATG...CTGACAC...AGAA..............GA-T--.G----.....--------.--------------...A-AG----G-C-AGAA-GC--GACT---------TTT---------G---------------C------C-- 212
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.DEMF110ES001 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 A-G-C-TCTGACACAGA..GATTG...CTGACATAGAAGATTAGAGATTGCTGACA-A-AAGATTCTAAAGG--------.--------------..--A-G-CG--CCAGA------A--AA---------T-A---------G----------------------C-- 489
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL --................................CACAGAA..............G-----GAC-A-GG...--------.--CT----------.AG--------C--------A---G------------T-A--------AG---------------C----C-C-- 411
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 ..................................................................................................................................T-------C-----G---------------C----C-C-- 40
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G ----CA--AGGTGTTGA..........CTGCTGACACAGAA..............G-----GAC-A-G....--------.--CT----------..G--------C--------A---G------------T-A--------AG---------------C----C-C-- 469
G.KE.93.HH8793_12_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
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NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II Sp1-I TATA Box
B.FR.83.HXB2 GACATCGAG..............................................CTTGCTACAAGG.....GACTTTCC.GCTGGGGACTTTCC..AGGGAGGCGTGGCCTGGGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGC 446
G.PT.x.PT3306 ----CA-....................CTGCTGACACAGAT..............G-----GAC-A-GG...--------.--CT----------..G--------C--------A---G------------C-A--------AG---------------C----C-C-- 376
G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.09.1119 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 --................................CAAAGAA..............G--T---ACT--.....---.----.--------------.AG------T----T-G------AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C-- 446
01_AE.TH.04.BKM --................................CA.AGAA..............G--T---ACTA......-GAC----.--------------.AG------T------G------AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C-- 390
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.08.DE00208CM001 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG ----CA--ACTG...............CTGACGGGGACTTTCAGA..........G-----GAC-A-G....--------.A-------------GCG------T----TG----A--AGT-----------T-A--------AG--------------------C-C-- 470
02_AG.LR.x.POC44951 --................................CACAGAA..............G-----GAC---.....--------.A-CA----------..G------T----TT----A--AGT-----------T-A---------G---------------C----C-C-- 446
02_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 ----A.-G...................CTGCTGACAAAGAA..............G--T---ATG--.....--------.--------------..-------T--------------G------------T-A---------G-------A-------C----C-C-- 458
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.06.nx2 --T-CA--AGGGA..........................................---T-CG...C-.....-GAC--T-.CACCA--G-G----....--GA-GTGT-GTCT--GC--TACT--------TC-A---------G---------------------GC-- 406
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 --G-C.TGCTGACACAGA.GACTG...CTGAC...ACAGAA..............GAAT--.A----.....--------.--------------..--A-G-CG-GCCAGA-----T--------------TCA---------G---------------C------C-- 466
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --................................CACAGAA..............G-----GAC---.....--------.--CT----------.AG------T----TT-------AGT-----------T-A---------G--------------------C-C-- 447
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --................................CACAGAA..............G-----GAC-AAAG...--------.--CC----------.A---------C------------GT-------------A---------G-------A-------C----C-C-- 449
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 ..........................................................................................-----.AG--.---T--------------G--------------A----G----G-------A-------C----C-C-- 78
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 0
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----CA--...............................................AG-TGCTG-CAAG....-GAC--T-.CAC-----------..G------T----TT-------AGT-----------A-A---------G------------------------- 446
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 A-A-A-TGCTGACCTGAA.GATTG...CTGACACTGTGGAA..............---T-C-GC-AA.GACT-.--GA-ACTGC-----------.A..-TG--A-G-A-AG---GC--TTC----------T-A--------AG---------------C-----C--- 480
O.CM.91.MVP5180 A-.........................CTGACACTGCGGGA..............---T-C-......GACT-.--GA-ACTGC-----------.AGC-TG--A-G-ATAA---GC--TTC----------T-A---------G---------------------CC-- 453
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 A-A-C.TGCTGAC.CTGAAGATTG...CTGACACTGCGGGA..............---T-C-GC--A.GACT-.--GA-AC-GC-----------.AGT-TG--A-G-A-.A---GC--TTC----------T-A---------G---------------C----ACC-- 480
O.US.10.LTNP A-A-G-TGTTGAC.CTGAAGATTG...CTGACACTGTGGGA..............---T-C-GC--AGGACT-.--GA-ACTGC-----------.AGT-TG--A-G-ATAA---GC--TTC----------T-A--------AG---------------C-----C--- 403
O.US.97.97US08692A .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.95.YBF30 ...................................................................................................................................................................--C-C-- 7
N.CM.97.YBF106 ...................................................................................................................................................................---GC-- 7
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 A-AG-G..CTGACG.............CTACGCAGCTACTAA.............G-----GAC-CTGCAGG--------G-GGAC---AAG---C..-A-G-CG-AACAAG---A--AG-A---------TTTCA--CTCAGAG--------------------CAC-- 473
CPZ.CD.06.BF1167 A-GGA-TG...................CTTCCGGCAACCACACAAGAA.......--GCAG--G-A-.....------TACTAAA----------AGTAT-G-AGTG-TTAG---G-T-G--T---T-----TTT---CGCTGAGACA------------------GCA- 448
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 ---T...TTAGA...............CTGGCG.CATGCGCACAAGAACT.....GC--ACT-TGC-.....-GAC--T-.CAA.----------GGG-A----T-GTCGGGA------GT-----T-----TTTG--CTCAGAG---------------------C--- 466
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn -G-TGTA-CCGCGCAGGCGCAATAAAACTGCTGACTGAGGA..............---T---AG........-GAC--T-.CAA---A.-G----A...A-G--GTG--T-A------A--A---CGTG-TTTTA------A-GA-------A-------C---C-C--- 473
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B.FR.83.HXB2 C.TGTACTGGGTCTCTCTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTA....GGGAACCCACTGCTTAAG.CCTCAATAAAGCTTGCCTTGAGTGCTT.CAAGTAGTGTGTGCCCGTCTG.TTGTGTGACTCT.GGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCT 607
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 -.-----------------------------.A----------------------G---G....-----------------.---------------------------.---------------------.------R-----.-----------------------AC 621
A1.KE.06.06KECst_001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.11.11RU6950 ..........---------------------------------------------G---....------------------.---------------------------.T--------------------.----A-------.-----------------------AC 152
A1.RW.07.pR463F T.----------------T------------.A---T-C----A-----------G-A-G....-----------------.---------------------------.---------------------.----T-------.-----------------------AC 607
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.07.p191845 T.----------------T-G----------.-----------------G-T---G-G-G....-----------------.---------------------------.---------------------.------------.-----------------------AC 629
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...............................................................................................................................----.-------G----.-----------------------AC 41
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.09.DEMB09BO001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.06.06BR1119 .........................................................................................................................................................----------------- 17
B.CA.07.502_1191_03 ...............................................................................................................................................-.-----------------------A- 26
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.10.DEMB10CN002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 -.--------------T------------------------------------C-----....-A----------------.---------------------------.T--------------------.------------.-----------------------T- 174
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DK.07.PMVL_011 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.09.P2149_3 .......................................................................................................TGCT-..---------------------.------------.-----------------------A- 63
B.FR.08.DEMB08FR002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 -.----------------A-----------------------------------G----....------------------.---------------------------.---------------------.------------.----------------C-------- 609
B.KR.07.07KYY4 -.---------------------------------------------------------G....-----------------.---------------------------.T--------------------.------------.----------------------A-- 271
B.NL.00.671_00T36 .................................----------------------G--GG....-----------------.---------------------------.T--------------------.--A---------.------------------------- 129
B.PE.07.502_2649_wg8 ......................................................................................................................................................-------------------- 20
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.11.11RU21n ..........--------------------------------------------G----G....-----------------.--------------------------C.T--------------------.------------.----------------------T-- 152
B.TH.07.AA040a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS_LM49 -.----------------------C------------------------------G---....------------------.---------------------------.---------------------.------------.-----------------------A- 606
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES38 -.-----------------------------------------------------G---G....-----------------.---------------------------.---------------------.----T-------.----------------------T-- 531
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......................................................................................................................................................................... 0
B.VE.10.DEMB10VE001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................------------.------------.------------------------- 49
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.03.D24 -.----------------A-G-----------C-----C----------------T--GG....-----------------.--------------------------C.TG--C----------------.------------.----T-------------------- 629
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.10.DEMC10ZA001 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.02.02ZM108 T.----------------A-G-G---------------C-------------T-CT---G....-----------------.--------------------------C.T--------------------.------------.-----------------------T- 607
D.CD.83.ELI .........----------------------T-----------------------G---G....-----------------.---------------------------.---------------------.------------.------------------------C 153
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 ............................................................................................-----------------.---------------------.------------.-----------------------TC 75
D.KR.04.04KBH8 -.-----------------------------------------------------G---G....-----------------.-------------------A--C--C-.----------A----------.------A-----.-----------------------TC 564
D.SN.90.SE365 -.-----G-----------------------T--------A--------------G---G....-----------------.---------------------------.----------------A----.------------.------------------------- 606
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.08.p191859 -.----------------T-C-----------------C----------------G---G....-----------------.---------------------------.----------------A--AA.------------.----T------------------TC 625
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 -.----------------A------------T-----------------------G---G....-----------------.---------------------------.---------------------.------------.-----------------------A- 373
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.DEMF110ES001 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 T.----------------A------------T-----------------------G---G....-----------------.---------------------------.---------------------.----T-------.-----------------------A- 650
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................T-T---.---------------------.------------.-----------------------A- 64
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL -.----------------T------------T-----------------------G-AGG....---------------GAG---------------------------.---------------------.------------.-----------------------AC 573
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 -.----------------T-C----------T-------------------A---G-AGG....-----------------.---------------------------.-----G---------------.------------.-----------------------AC 201
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................T-----.---------------------.------------.-----------------------AC 64
G.GH.03.03GH175G T.--------------TCT-C----------------------------------GTAGA....-----------------.---------------------------.---------------------.------------.-----------------------AC 630
G.KE.93.HH8793_12_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
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B.FR.83.HXB2 C.TGTACTGGGTCTCTCTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTA....GGGAACCCACTGCTTAAG.CCTCAATAAAGCTTGCCTTGAGTGCTT.CAAGTAGTGTGTGCCCGTCTG.TTGTGTGACTCT.GGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCT 607
G.PT.x.PT3306 -.----------------T-C----------T-------------------A---G-AGG....----------------AG---------------------------.---------------------.------------.-----------------------AC 538
G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 ...........................................------------G---G....-----------------.-------------------------C-.T--------------------.------------.----W------------------A- 119
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 .......................................----------------G---G....-----------------.---------------------------.---------------------.------------.-----------------------.- 122
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.09.1119 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 T.----------------T---.AGA-CAGGTC-----C----------------G-AG....-----------------AG---------------------------.A----G---------------.-GT-AG------.-----------------------AC 607
01_AE.TH.04.BKM T.----------------T---.AGA-CAGGTC-----C-------------A--G-A-....-----------------AG---------------------------.A----G---------------.-GT-TG------.-----------------------AC 551
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ...............................................................................................................................................-.-----------------------AC 26
01_AE.TH.90.CM240 ........----------T----------G--.-----C----------------G-A-....-----------------AG---------------------------.A----G---------------.-GT-AG------.-----------------------AC 154
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.08.DE00208CM001 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 .........................................................................................................................----------.------------.----T------------------AC 47
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG -.----------------T-C----------T-----------------------G-GGG....-----------------.---------------------------.---------------------.------------.----T------------------AC 631
02_AG.LR.x.POC44951 -.----------------T-C----------T-------------------A---G-AGA....-----------------.---------------------------.---------------------.------------.-----------------------AC 607
02_AG.NG.x.IBNG ..........................-----------------------------G-GGA....-----------------.---------------------------.---------------------A------------.-----------------------AC 137
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 T.----------------T-C----------T-------------------A---G-AGG....-----------------.---------------------------.AT-------------------.------------.-----------------------AC 619
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.06.nx2 -.-----C--------.-A------------------------------------G---.....-----------------.--------------------------C.TG--C-----------A----.------------.------------------------- 565
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 -.----------------A---G--------TA----------------------G---G....-----------------.---------------------------.----------------A-T--.------------.-----------------------A- 627
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................-ATTGCTTC-AGTAA-------------.------------.-----------------------AC 65
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................TGCT-..---------------------.------------.-----------------------AC 63
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 ....................................................................................................................................------------.-----------------------AC 37
24_BG.ES.08.X2456_2 ........................................................................................................................-----------.------------.-----------------------AC 48
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -.----------------T-------------.------------------A---G-A-G....-----------------.---------------------------.-----G---------------.------------.-----------------------AC 607
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -.-----------------------------------------------------G---....------------------.---------------------------.---------------------.------------.-----------------------A- 610
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................C-----.T--------------------.------------.----G----------------TA-C 64
32_06A1.EE.01.EE0369 T.----------------T-C----------T-------------------A---G-AGG....A----------------.---------------------------.A--------------------.------------.---------------------A-AC 239
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ....................................................................................................................................-GTGTGACTCT..-----------------------AC 36
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...................................................................................--------------------------.---------------------.------------.----T------------------A- 84
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ..................................................................................---------------------------.---------------------.------------.-----------------------A- 85
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......................--------T-----------------------G---G....-----------------.---------------------------.---------------------.------------.-----------------------AY 139
43_02G.SA.03.J11223 .......................................---------------GG-A-G....-----------------.---------------------------.----------------A----.------------.-----------------------AC 123
44_BF.CL.00.CH80 ........................................................................................................................-----------.------------.----G------------------A- 48
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -.----------------A-G----------------------------------T---G....-------T-A-------.---------------------------.---------------------.------------.-----------------------AC 607
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ........................................................................................................A----.---------------------.------------.---------------------A-A- 63
47_BF.ES.08.P1942 ....................................................................................................................AG-GT----------.------------.-----------------------A- 52
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 ..............................................................................................................................A----.-G----------.----G------------------AC 42
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 T.-----C-------GG-TAGAG------G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G--------C.G-----------------------A...G---C---------T-A----.--CAACCCT....---GT----------------T-AC 636
O.CM.91.MVP5180 T.-----C------TAG-TAGAG------G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G--------C.G-----------------------A...G---C---------T-A----.--CAACCCT....---GT----------------T-AC 609
O.CM.98.98CMA104 ..............................................................................................-GC-T-GAGTGA....G---C---------T-A----.--...CA--C--.----G----------------T-AC 67
O.FR.92.VAU ........-------GG-TAGAGA-----G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G--------C.G-----------------------A...G---C---------T-A----.--CAACCCT....---GT----------------T-AC 149
O.SN.99.99SE_MP1299 T.-----C-------GG-TAGAGA-----G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G--------C.G-----------------------A...G---C---------T-A----.--CGACCCT....----T----------------T-AC 636
O.US.10.LTNP T.-----C-------GG-TAGA------AG--A--------------CT---TCTCTAG....CT------G--------C.G-----------------------A...G---C---------T-A----.--CGACCCT....----T----------------T-AC 559
O.US.97.97US08692A ....................................................................................................................................CAACCCT......----T----------------T-AC 32
N.CM.02.DJO0131 ........................................................................................----------------A---..A----G----------A--CA.--CG--A-----.----C------------------AC 78
N.CM.04.04CM_1015_04 ........................................................................................--------------------..A----G----------A--CA.--CG--A-----.----C------------------AC 78
N.CM.06.U14842 ........................................................................................--------------------..A----G----------A--CA.--CG--A-----.----C------------------AC 78
N.CM.95.YBF30 T.----------------T-C-G--------TA----------------------G-AG.....-----------------.--------------------------..A----G----------A--CA.--CG--A-----.----C------------------A- 166
N.CM.97.YBF106 T.---G------------T------------TA----------------------G-AG.....-----------------.----------------------A---..A----G----------A--CA.--CG--A-----.----C----------------TTAC 166
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 ........................................................................................------------------AG-.A---C---------T-A----.--CA..------.----T----------------G-AC 77
P.FR.09.RBF168 ..-TGTACT--GTCTCTGT-AC---------TA--------------------CTTAAGC....A-------------GGAAG-----------------------AG-.A---C---------T-A----.--CA-AACTCT..---GT----------------G-AC 633
CPZ.CD.06.BF1167 TC----GA--C---TGTCT-AGCT-----------A--------T-------TAGT-AGGG.CAT--GA-----------C.G-----------------GAGAGTG--...-TC-----------A---CA--CC-C-C-GGCCCTGGGG---------------T-TC 613
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..........--------T-G------------------------------------A-....------------------.--------------------------G.--------------------A.--CA--------.----T----------------A-A- 152
CPZ.GA.88.GAB1 -.--------------T-CAC-G--------T------------------AC-AGTGA-.....-----------------.------------------------TA-TTG--C----------TA---A.--CA-AC-----.---------------------TTAA 627
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .........-C---TG-CT-AACTG---------------------------TAGTGACTGGTAA--GA--G--------C.G-----------------GAGAGTG--...-AC-----------A-T-CA-ACC-C-T--ACCCTGGGG---------------TT-A 157
CPZ.US.85.US_Marilyn T.--------------TC.-C----------AA-----C----------------GTGT.....A----------------.---------------------------.T--------------TA--C..--CA--------.---------------------A-TC 631
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B.FR.83.HXB2 TTTAGTCAGTGTGG.AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACC.TGAAAGCGAAAG.....................GGAAACCAGAGG...AGCTCTCTCGAC.GCA...GGACTCGGCTTGCTG......AAGCGC..GCACGGCAAGAGGCGAGGGGC...G 736
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 -C---A-T----AA.------------------------------.........................ACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--W---------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A---...- 747
A1.KE.06.06KECst_001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.11.11RU6950 -C---G-G----A..------------------------------.........................ACTTGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 277
A1.RW.07.pR463F -C---A-T-A--A..--------------------------------T.------T-----TTAATAGGGACTTGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------......-GTGC...A---A------------A-CG...- 755
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.07.p191845 -C---A-T--A-A..--------------------------------T.-T---AGCG--AGTAACAGGGACTCGAAAGCGGAAGTT------A...--A---------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 778
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -C---A-T-A--A..G-----------------------------.........................ACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 166
A2.CD.97.97CDKTB48 ......................................................................TTTTTCGAAGCGAAGT-----G-A...--T---------.---...A--------------......-G-T--..A----------------AA--...- 82
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 ................................................T-----AGCG--AGTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT-------...--T---------.---...---------------......-G-T--..A--------------------...- 104
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.09.DEMB09BO001 ............................-------------------T.------------.....................TAG---------...--A---------.---...---------------......------..----A---------------A...- 102
B.BR.06.06BR1119 --------------.--------------------------------T.------------.....................TA--G-------...--A---------.---...---------------.......-----..----A---------------AC..- 146
B.CA.07.502_1191_03 --------------.---------------------------------.C-----------.....................TAG---------...--A---------.---...---------------......------..--G------------------...- 155
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.10.DEMB10CN002 ...........................---------------------.------------.....................TAG---------...------------.---...---------------......------..----A----------------...- 103
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 C-------------.------------------------------G...................................................------------.---...---------------......------..----A----------------...- 277
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DK.07.PMVL_011 ...................................------------T.------T-----.....................A----------A...------------.---...---------------......------..---------------------...- 95
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.09.P2149_3 --AGTCAGTGTG-A.--------------------------------T.------------.....................TA----------...--AA--------.---...---------------AAGC..........----A----------------...A 190
B.FR.08.DEMB08FR002 ........................................-------T.------T-----.....................TTG---------...------------.---...-------------C-......------..---------------------...- 90
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 --------------.--------------------------------T.------T-----.....................TAG---------...------------.---...---------------.......-----..---------------------...- 737
B.KR.07.07KYY4 ------T-------.--------------------------------T.------------.....................TAGT---G----...------------.---...---------------......------..---------------------...- 400
B.NL.00.671_00T36 --------------.--------------------------------T.---...A-----.....................TA----------...--A---------.---...---------------AAGAAG------..--G------------------...- 261
B.PE.07.502_2649_wg8 --------------.--------------------------------T.------------.....................TAG---------...------------.---...---------------......-GCGC...-----------------A---...- 148
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.11.11RU21n --------------.--------------------------------T.------T-----.....................TA--C-AGAG-A......G----T---.---...---------------......---T--..---------------------...- 278
B.TH.07.AA040a_WG11 ...........................................----T.-----A------.....................T--G--------...------------.---...---------------......------..----A-----------.-A--...- 86
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------.---------------------------------.-------A----.....................A-----------...--A---------.---...---------------......---T--..---------------------...- 735
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES38 CG-----------A.---------------------------------T-A----------.....................A-----------...------------.---...---------------.....A------..------------------A--...- 662
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......................................................................................................................................................................... 0
B.VE.10.DEMB10VE001 ..........................................-----G.C-----------.....................TAG---------...------------.---...---------------......------..----A----------------...- 88
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 ..................................-------------T.C-----------.....................TA-G-------A...--A---------.---...---------------......---T--..A----------------A-CG...- 96
C.BW.00.00BW07621 ...................----------------------------T.------T-----.....................TA-G--------...--A---------.---...---------------......---T--..A-T--------------A-CGGC.. 112
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 ---G--TGTGTG-..--------------------------------T.------------.....................TA-G--------...--A---------.---...---------------......---T--..A-T--------------A-CG...- 177
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 ..................................................----A------.....................T--G--------...--A---------.---...--------------A......---T--..A-TT-------------A-CGGC.. 82
C.IN.03.D24 ---G--AGTGTG-..--------------------------------G.C----A------.....................T--G-------A...--A---------.---...---------------......---T--..A-T--------------A--GGC.. 758
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 ................--------------------------------.------------.....................TA-G--------...--A---------.---...---------------......---T--..A-T--------------A--GGC.. 115
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ................................---------------T.------------.....................TA-G--------...--A---------.---...---------------......---T--..A-T------------------...- 98
C.ZM.02.02ZM108 ---T-GT-------.--------------------------------G.C-----------.....................TAG---------...--AA--------.---...---------------......---T--..A-T--------------A-CG...- 736
D.CD.83.ELI ---------A----.---------------------------------.------------.....................TAG---------...------------.---...---------------......------..---------------------...A 282
D.CM.10.DEMD10CM009 ............................-------------------T.------------.....................TAG---------...------------.---...---------------......-GCGC...--------------------T...A 101
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 -G-----------..--------------------------------T.------------.....................TAG---------...------------.---...---------------......------..----A--------------CA...- 203
D.KR.04.04KBH8 G--T--------AA.---------C----------------------T.------------.....................TAG---------...-------C----.---...-----T---------......------..----A---------------T...A 693
D.SN.90.SE365 --------------.---------------------------------.C-----------.....................TAG---------...------------.---...---------------......------..---------------------...A 735
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.08.p191859 -------C-G----.--------------------------------G.C-----------.....................TAG----G---A...--A---------.---...---------------......------..----A----------------...A 754
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................TCGGCTGGAAC-AGTTAAGTGA-...GAG-------C..---...---------------......------..--G------------------...A 80
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 ...........................................................................................................TT.---...---------------......---T--..A----------------A-CG...- 48
F1.BE.93.VI850 ...........................................----..-TG---------.....................TAG--------A...--A---------.--GG..---------------......---T--A.A----------------A-CG...- 88
F1.BR.07.07BR844 --------------.--------------------------------G.C----A------.....................TAG--------A...--A---------.---...---------------......---T--..A---A------------A-CG...- 502
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.DEMF110ES001 ..........................................--AC-..-----A------.....................TAG--------A...--A---------.---...---------------......---T--..A--------------------...- 87
F1.FI.93.FIN9363 ...................................................----------.....................TAG--------A...--A---------.---...---------------......---T--..A----------------A-CG...- 80
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 --------------.--------------------------------T.------------.....................TAG--------A...--A---------.---...---------------......---T--..A----------------A-CG...- 779
F1.RU.08.D88_845 --------------.--------------------------------G.C-----------.....................TAG---------...--A---------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 193
F2.CM.10.DEMF210CM007 ............................--------------------.------------.....................TAG---------...--A---------.---...---------------......-GTGC...A-G-A------------AA--...- 101
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL -C---AT-----A..--------------------------------T.-----A------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 722
G.CM.10.DEMG10CM008 .............................------------------T.------T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...--------------A......---T--..A---A------------A-CG...- 122
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 -C---A-G----A..--------------------------------T.------------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 350
G.ES.09.X2634_2 -C----G-----A..--------------------------------T.------------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------......---GTGC.A-G-A------------A-CG...- 214
G.GH.03.03GH175G -C---A------A..---------------------------------.C-----T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------......---T--..A---A------------A-CG...- 779
G.KE.93.HH8793_12_1 ...........G-CTT-------------------------------T.------T-.---TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--A---------.---...---------------......-G-T--..A-G-A------------A-CG...- 139
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
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B.FR.83.HXB2 TTTAGTCAGTGTGG.AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACC.TGAAAGCGAAAG.....................GGAAACCAGAGG...AGCTCTCTCGAC.GCA...GGACTCGGCTTGCTG......AAGCGC..GCACGGCAAGAGGCGAGGGGC...G 736
G.PT.x.PT3306 -C--AA------A..--------------------------------T.--G---------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------......---GTGC.A----------------A-CG...- 688
G.SE.93.SE6165_G6165 ...........G-CTT-------------------------------T.------------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 140
H.BE.93.VI991 ................-------------------------------T.------------.....................CA---------A...------------.---...---------------......---T--..A---A----------------GG.C 116
H.BE.93.VI997 ....................................................................................................---------.---...---------------......---T--..A--------------------GG.C 57
H.CF.90.056 ...............................................T.---T--T-----.....................TA---------A...--A---------.---...---------------......---T--..A---A------------A-CG...- 83
H.GB.00.00GBAC4001 -Y------------.--------------------------------T.------------.....................TA---------A...--T---------.---...---------------......-GTGC...A--------------------GG.C 249
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 --------------.---------------------------------T------T-----.....................TAGG-------A...--T---------.---...---------------......---T--..A---A------------A-CG...- 252
J.SE.93.SE9280_7887 ...................................................................................................T---------.---...---------------......---T--..A--------------------...- 56
J.SE.94.SE9173_7022 ...................................................................................................T---------.---...---------------......---T--..A---------------A----...- 56
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.09.1119 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 ....................................-----------T.------------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T--------GC---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 116
01_AE.JP.x.DR0492 -C---A-T-A--A..--------------------------------T.------T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 756
01_AE.TH.04.BKM -C---A-T-A--A..--------------------------------T.------------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------......CG-T--..A---A-----C------A-CG...- 700
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -C---A-T-A--A..--------------------------------T.------------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 175
01_AE.TH.90.CM240 -C---A-T-A--A..----------C-------------------CA-TC-----------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 304
01_AE.VN.98.98VNND15 .........................................................................................................................................................................C 1
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ..........................T--------------------........--G---TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--A---------.---G..---------------......-G-T--..A----------------A-CG...- 119
02_AG.ES.06.P1261 -C---A-TTA---A.--------------------------------........--G---TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...------------.---G..---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 191
02_AG.FR.91.DJ263 ...................................................GG-C--G---CTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--A---------.---G..---------------......-G-T--..A-G-A------------A-CG...- 102
02_AG.GH.03.03GH181AG -G---A-T----AA.--------------------------------........-TG--ATTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---A..---------------......-G-T--..A-G-A------------A-CG...- 775
02_AG.LR.x.POC44951 -C---A-T--A-A..--------------------------------........TTG---ATAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----G-A...GCTCTCTC.---.---G..A--------------......-G-T--..A-G-A------------A-CG...- 749
02_AG.NG.x.IBNG -C---A-T----A..-----------------------------AC.........TTG-C-GTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--A---------.---A..---------------......-G-T--..----A------------A-CG...- 279
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ................................................T------T-----TT.AATAGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 103
05_DF.BE.x.VI1310 ..................-----------------------------T.-----A------.....................TAG--------A...--AA--------.---...---------------......------..---A----------------T...A 112
06_cpx.AU.96.BFP90 -C---A------A..--------------------------------T.------------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 768
07_BC.CN.98.98CN009 ................................................T------------.....................TA-G--------...--A---------.---...---------------......---T--..A-T--------------A-CGGC.. 84
08_BC.CN.06.nx2 -G-G-CAGTGTG-..------------------------------G-A.A----AG----A.....................T--G---C----...G-A-T---T---.---...---------------......---T--..A-T--------------A--GGC.. 694
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .................CC--------------------------TA-C------------.....................TAG---------...--A---------.---...---------------......------..----A----------------...A 114
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...............T--------------------------------.C-----------.....................TA-G-------A...--T---------.---...---------------......-G-T--..A-G-A------------A-CG...- 115
12_BF.AR.99.ARMA159 -C------------.--------------------------------T.------------.....................TAG---------...--A---------.---...---------------......------..-----------------A---...- 756
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ................-------------------------------G.------------......................CT--------A...--T---------.---...---------------......-GCGC...----A----------------...- 112
14_BG.ES.05.X1870 -C----TGT---A..--------------------------------T.------------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------AAAGGTGC......A----------------A-CG.... 215
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..--A-TC-CCCT..T--------------------------------.-T----T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 147
16_A2D.KR.97.97KR004 .................................................C-T--AGTG--AGTAATAGGGACTTGAAAGCGAAAGTT------A...--A---------.---...---------------......----....---------------------...- 101
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .....................................................................................................--------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 54
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 -C---A------A..--------------------------------T.------T-----TTAAAAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 212
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 -C---A------A..--------------------------------T.------------TTAAAAGGGACTCGAAAGCGGAAGTT------A...--T---------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 186
24_BG.ES.08.X2456_2 -C---A------A..--------------------------------T.------------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------......-G-T--..A---A-------------A--...- 197
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -C---GT-----A..---------------------------------.-T----------T.AAAAGGGACTCGAAAGCGGAAGTT------A....AGA--------.---...---------------......-GTGC...A---A-------------A--...- 753
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------.--------------------------------T.------------.......................T--------A...--T---------.---...---------------......---T--..A-----------------A--...- 737
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................-C----------------------T.------------.....................TAG---------...------------.---...---------------......------..---------------------...- 107
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................------------------------T.--TG--------.....................TTG----T----...------------.---...---------------......------..----A---------C------...C 107
31_BC.BR.04.04BR142 ---T----------.--------------------------------G.C-----------.....................T--G--------...--A---------.---...---------------......---T--..A-T--------------A-CG...- 193
32_06A1.EE.01.EE0369 -----A------A..---------------------------------.-----A------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------......---T--..A----------------A-CG...- 388
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A---...- 52
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------.---------------------------------.------------.....................TAG--------A...--A---------.---...---------------......------..--G-A------------A-CG...- 165
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------.---------------------------------.------------.....................TAG---------...--A---------.---...---------------......------..---------------------...- 213
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------.---------------------------------.------------.....................TAG---------...------------.---...---------------......--AGCGC.--G-A----------------...- 215
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------C------.--------------------------------Y.------------.....................TAG---------...------------.---...---------------......---T--..---------------------...- 268
43_02G.SA.03.J11223 -C---A-G----A..--------------------------------T.------T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGRAAGTT------A...--T---------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 272
44_BF.CL.00.CH80 --------------.--------------------------------T.------------.....................TAG---------...--A---------.---...---------------......---T--..A----------------A--G...- 177
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -C---G-G----A..------------------------------.........................ACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T---------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 732
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------C-A----.--------------------------------T.------------.....................TAG--------A...--A---------.---...---------------......---T--..A----------------A-CG...- 192
47_BF.ES.08.P1942 --AGTCAGTGTG-A.---------------------------------.C-----------.....................TAG--------A...------------.---...---------------......------..--T------------------...- 181
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 -C---A-G----A..--------------------------------T.C----A------.....................TA-GG-----AA...--A---------.---...---------------......---T--..A----------------A-CG...- 170
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ....................................................................................................---------.---...---------Y-----......-G-T--..A---A-----------RA-CG...- 55
53_01B.MY.11.11FIR164 ...................................................................GGGACTCGAAAGCGRAAGTT-------...--T---------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 85
54_01B.MY.09.09MYSB023 ...............T-------------------------------T.-----ATA----TTATTAGGGACTCGAAAGCGGAAGTTGG----A...--T---------.---...---------------......---T--GC----A------------A-CG...- 138
55_01B.CN.10.HNCS102056 ....................................................................................................---------.---...---------------......-G-T--..A---A------------A-CG...- 55
O.BE.87.ANT70 --AGACTGAA-CA-.--------------------------------..-TG---T-----.....................T--------G-AAGA-AAC---C.---.---AC.--G--------AGC-......G--T--..A-C--CT----------A--AA..C 769
O.CM.91.MVP5180 --AGACTGAA-CA-.--------------------------------G.C-----T-----.....................T-G------G-AAGA-AAC---C.---.---AC.--G--------AGC-......G--T--..A-CT-CT----------A--AA..C 743
O.CM.98.98CMA104 G-AGACTGAA-CA-.---------------------------------.G-----A-----.....................T--------G-AAGA-AAC---C.---.---AC.--G--------AGC-......G--T--..A-C--CT----------A--AA..C 201
O.FR.92.VAU --AGACTGAA-CA-G--------------------------------........------.....................T--------G-AAGA-AAC---C.---.---AC.--G--------AGC-......G--T--..A-C--CT----------A--AA..C 277
O.SN.99.99SE_MP1299 G-AGACTGAG-CA-.---------------------------------.G-----A-----.....................T--------G-AAGA-AAC---C.---.---AC.--G--------AGC-......G--T--..A-C--CT----------A--AA..C 770
O.US.10.LTNP --AGACTGAA-CA-.--------------------------------..C-G---A-----.....................T--------G-AAGA-AAC---C.---.--GAC.--G--------AGC-......G--T--..A-C--CT----------A--A...C 691
O.US.97.97US08692A --AGACTGAGTSA-A--------------------------------T.------A-----.....................T--------G-AAGA-AAC---C.---.---AC.--G--------AGC-......G--T--..A-CT-CT----------A--AA..C 167
N.CM.02.DJO0131 C-GGACTGAGTGA..--------------------------------T.-----A------.....................TAG----G----CTG.AA---------.---...----------C-T--........-T--..A---A--G----------C-G.... 205
N.CM.04.04CM_1015_04 --GG-CTGAGTA-..--------------------------------T.-----A------.....................TAG----G----CTG-AA---------.---...----------C-T--.......G-T--..A---A--G----------C-G.... 207
N.CM.06.U14842 C-AGACTGAGTGA..--------------------------------K.Y----A------.....................TAG----G----CTG-ATCTCTC.-G-.--TA..----------C-T--........-T--..A---A--G----------C-G.... 206
N.CM.95.YBF30 C-AGACTGAGTGA..--------------------------------T.-----A------.....................TAG----G----CTG.AA---------.---...----------C-T--........-T--..A---A--G----------C-G.... 293
N.CM.97.YBF106 CA---A-T-A--A..-------------S------------------T.-----A------.....................TAG----G----CTG-ATCTCTC.---.---A..----------C-T--........-T--..A---A--G----------C-G.... 294
N.FR.11.N1_FR_2011 ..............................-----------------T.-----A------.....................TAG----G----CTG-ATCTCTC.---.---A..----------C-T--........-T--..A---A--G----------C-G.... 100
P.CM.06.U14788 ---TAG-C-A---A.---------------------------------.------...........................T--------TTTCTG-AAC---C.---.---C..--G-------CAGC-......G--T--..A-CT-CTG---------A--AAC.. 204
P.FR.09.RBF168 --CTAG-C-A----.--------------------------------T.------...........................T--------T-TCTG-ATC---C.---.---C..--G-------CAGC-......G--T--..A-CT-CTG---------A--AGAGC 762
CPZ.CD.06.BF1167 -GA--G-TAA-CA..----------C---------------------T.---...............................---G-AG-G-ACGCG-AA-C--T---.--CA..------------TGC.........T--..---ACA-------------...... 729
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C-ATA-TGA-AGA..--------------------------------T.------T-----.....................TA-----G----CTG-ATCTCTC.---.---C..---------------.......--T--..A-G-A-------------C-GCGAC 285
CPZ.GA.88.GAB1 A---TAGTCAAG-..---------------------------------.----GTGA--GT........................----G----CTG-ATCTC-C.---.---C..---------------.......--T--..A---A-------------C-G.... 753
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AG-G-G-TAA--A..----------C---------------------T.-................................-AGT-A---G-AACGC-GC-C--G---.--TT..------------.--.......-CA--G.CA-TCA------------C-GA..C 278
CPZ.US.85.US_Marilyn --A-AAGTAG---..--------------------------------T.-----A------.....................TAC---------CTG.AAA--TC----.--G...----------C----.......--T--..A---A--G----------C-AA..C 761

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2013
27



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

Packaging loops end Gag and Gag-Pol start
B.FR.83.HXB2 GC...GACTGGTGAGTACGCCAAAAA........TTTTGACTAGCGGAGG......CTAGAAGG....................AGAGAG..ATGGGTGCGAGAGCGTCAGTATTAAGCGGGGGAGAATTAGATCGATGGGAAAAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAG 867
Gag _M__G__A__R__A__S__V__L__S__G__G__E__L__D__R__W__E__K__I__R__L__R__P__G__G__K_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ............................................................................................------------------A--------------AG-------GC------G---------C----------------- 78
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ............................................................................................------------------A--------------A--------GC---------------------------------- 78
A1.ES.06.X2110 ...............................AAT----------------......--------....................-R----..---------------------C-----------A--------GC------G-G------------------------- 111
A1.IT.02.60000 --...----------------T---G........A---------------......--------....................------..------------------A-------T------A--------GC------G-----Y--------------------- 878
A1.KE.06.06KECst_001 .........................................................................................-..------------------T-----C--------A--------GC------G--G------------------------ 79
A1.RU.11.11RU6950 C....----------------T---GA......T----------------......--------....................------..---------------------------------A--------GC---------------------------------- 409
A1.RW.07.pR463F C....----------------T--G-.....ATT----------------......--------....................------..--------------------------T------A--------GC------G--------------------------- 888
A1.SE.95.SE8538 ..................................................................................................--------------------T------AG-------GC------G--------------------------- 72
A1.TZ.01.A341 ..................................................................................................--------------------T------A--------GC---------------------------------- 72
A1.UA.01.01UADN139 ..................................................................................................---------------------------A--------GC---------------------------------- 72
A1.UG.07.p191845 C....------------------.........T.----A-----------......--------....................------..--------------------------T------A--------GC------G--------------------------- 906
A1.ZA.04.04ZASK162B1 C....----------------GGG--.....ATT----------------......--------....................------..---------------------------------A--------TC------G----C---------------------- 299
A2.CD.97.97CDKTB48 A-...-G--------------T----......T.----------------......--------....................------..-----------------------G-----C---A-------AGCT-----G--------------------------- 214
A2.CM.01.01CM_1445MV ..................................................................................................---------------------------A--------GCT-----G-------------------------G- 72
A2.CY.94.94CY017_41 --...----------------T--T-......T.-----------A----......--------....................------..------------------A--------------A--------GCT-----G--------------------------- 236
B.AR.04.04AR143170 ................................................................................................--------------A-------------------G---A----------------------------------- 74
B.AU.04.PS1038_Day174 ............................................................................................---------------------------------A--------AA---------------------A------------ 78
B.BO.09.DEMB09BO001 --...---------------------.....ATT----------------......--------....................------..---------------------------------C--------A-G--------------------------------- 236
B.BR.06.06BR1119 --...---------------------T.AAAGTT---GA-TA--G-A---......T--A----....................------..----T----------------------------A--------A-------G--------------------------- 284
B.CA.07.502_1191_03 --...--------------------T........----------------......--------.AG.................------..------------------------------------------A----------------------------A------ 288
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ............................................................................................------------------------------------------AA--------G------------------------- 78
B.CN.10.DEMB10CN002 --...---C----------------C.........---------------......--------....................------..---------------------------------C--------AA---------------------------------- 233
B.CO.01.PCM001 ..................................................................................................------------------------------------A---TT-----------T-----------A------ 72
B.CU.99.Cu19 --...--------------------T........----------------......--------....................------..-----------------G---A--------------------A-------G------------------------GCC 408
B.CY.09.CY266 ............................................................................................-----------------------------C-----------CAA--------G------------------------- 78
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ............................................................................................---------------------A----------------G---A---------------------------------GC 78
B.DK.07.PMVL_011 --...------------------G--........----------------......--------....................------..------------------A-----------------------A----------------------------------- 226
B.DO.05.05DO_160884 ..................................................................................................---------------------------A--------AA---------------------------------- 72
B.ES.09.P2149_3 --...--------------------C.....TT.----------------......--------....................------..------------------------------------------AA---------------------------A------ 323
B.FR.08.DEMB08FR002 --...------------------TTT.....GT.----------------......--------....................------..----------------------------------C-------AA------G---------C----------A------ 223
B.GE.03.03GEMZ004 ..................................................................................................---------------------------A---------A---------------------------------- 72
B.HT.05.05HT_129389 ..................................................................................................--------------------------------G---AA----------------C-C--------------- 72
B.JM.05.05JM_KJ108 ..................................................................................................------------------------------------AA----------------C----------A------ 72
B.JP.05.DR6538 --...---------------------.....ATT----------------......--------....................------..--------------------------------------G--CAA------G-----------G--------A------ 871
B.KR.07.07KYY4 --...---------------------.....TA.-----------A--C-......---A--A-....................------..------------------A-----------A--A--------A-C--------------------------------- 533
B.NL.00.671_00T36 --...----------------T----......A.----------------......--------....................------..------------------------------------------A----------------------------------- 393
B.PE.07.502_2649_wg8 --...-G-------------------........----------------......--------....................------..-----------------G------------------------A-------G-----------G--------------- 279
B.PY.03.03PY_PSP0115 ..................................................................................................-----------G-----------------C------A-G-----G---------Y----------------- 72
B.RU.11.11RU21n --...---------------------.....TT.----------------......--------....................------..------------------A-----------------------A----------------C------------------ 411
B.TH.07.AA040a_WG11 --...---------------------.....TT.----------------......--------....................------..------------------A--------------C-------------------------------------------- 219
B.TT.01.01TT_CRC50069 ..................................................................................................------------------------------------AA------G-----------G--------------- 72
B.TW.94.TWCYS_LM49 --...-G------------------T........----------------......--------....................------..------------------A---------C---G---------AA--------G-G----------------------- 866
B.UA.01.01UAKV167 ..................................................................................................----------------------------C-------AA---------------------------------- 72
B.US.11.ES38 --...-----------------T........A..----------------......--------....................------..-----------------G-----------T--C--T------A------------.----C----------------- 790
B.UY.02.02UY_TSU1290 ..................................................................................................---------------C----T-C---G---------A-------G-----------------------G--- 72
B.VE.10.DEMB10VE001 --...--------------------T........----------------......--------....................------..---------------------------------A--------AA--------G----A-----C-------ATCT--- 219
B.YE.02.02YE507 ..................................................................................................---------------------------A----G---A---------G---------G--------------C 72
C.AR.01.ARG4006 ..................................................................................................------------A-------A--C---A--------ACT-------G----AA-----A------------- 72
C.BR.07.DEMC07BR003 C....-G----------------TTT.....TTTA---------------......--------....................------..------------------A-------A--C-A-A-------CACT-------G----A-------------------- 229
C.BW.00.00BW07621 .....--------------------T.....TTTA---------------......--------....................------..------------------A-------A----A-A--------AA-------------A----------------G-GA 244
C.CN.98.YNRL9840 ............................................................................................------------------A-------A------A--------AA-------------A-------A------------ 78
C.CY.09.CY260 ............................................................................................------------------A-------A--C-A-A-G------AA-------------A-------------------- 78
C.ES.07.X2118_2 C....-G------------------T.....TTTA---------------......--------....................------..------------------A-------A----A-A--------GC-------------A-C------------------ 310
C.ET.02.02ET_288 ..................................................................................................------------------C-A--C-A-A--------AA---------G---A-A-----------A------ 72
C.GE.03.03GEMZ033 ..................................................................................................------------A-------A------A-------CAA-------------A-------------------- 72
C.IL.98.98IS002 .....------------------.....TTTTT.A---------------......--------....................------..-------------------------AA--C-A-A--------AC-------------A-A-----A-----A------ 213
C.IN.03.D24 .....-G----------------.......TTTTA---------------......--------....................------..------------------A-------A------A--------AA-------------A-------------------- 888
C.KE.00.KER2010 ..................................................................................................------------A-------A------A--------GC-------------A-A------------------ 72
C.MM.99.mIDU101_3 .....------------------.....TTTTT.A---------------......--------....................------..------------------A-------A------A--------AA-------------A-------------------- 246
C.MW.93.93MW_965 ..................................................................................................-----------CA-------A--A---A--------AC-------------AA-C----------------- 72
C.SN.90.90SE_364 ..................................................................................................------------A-------A------A--------TC--------G----A-------------------- 72
C.SO.89.89SM_145 ..................................................................................................------------A-------A--C---A--------GC--------G----A-------------------- 72
C.TZ.02.CO178 ..................................................................................................------------A--C----A--C---A--------AA--------G----A-------------------- 72
C.US.98.98US_MSC3018 ..................................................................................................------------A-------A---AA-A--------AC-------------A-------------------A 72
C.UY.01.TRA3011 ..................................................................................................------------A-------A--C---A--------AC--------G----A------A------------- 72
C.YE.02.02YE511 ..................................................................................................------------A-------A--C---A--------ACG------------A-------------------- 72
C.ZA.10.DEMC10ZA001 --...------------------.....ATTTT.A---------------......--------....................------..------------------A-------A------A--------AA-------------A-------------------- 231
C.ZM.02.02ZM108 C....-G---------------TTTT........A---------------......--------....................----T-..------------------A-------A----A-A-G------GC-------------A-------------------- 866
D.CD.83.ELI --...---------------T----T........----------------......--------....................------..---------------------------------A--------AA-------------------C-------A------ 413
D.CM.10.DEMD10CM009 --...---------------T-----......T.-----------A----......--------....................------..---------------------------------A----G----A-------TC----------C-------------C 233
D.CY.06.CY163 ............................................................................................--------------------------G------A----G-------------C----------C-----------C-C 78
D.KE.97.ML415_2 C....--AC-----------TG---T........----------------......--------....................------..---------------------------------A--------GA---------------------C----------GC 333
D.KR.04.04KBH8 --...---------------T-----.....TT.-----------A----......--------....................G--A--..--------A--------T---------------A--------AC---A---------------C-------AA----A 826
D.SN.90.SE365 --...---------------TG---T........----------------......--------....................------..---------------------------------C-----------------------------C-------A------ 866
D.TD.99.MN011 ...................................................................................G------..---------------------------------A----G---GAC-------G-----A----C-------------C 85
D.TZ.01.A280 ..................................................................................................---------------------------C--------GC---------------------------------- 72
D.UG.08.p191859 --...--ACC----------TG---........T----------------......--------....................------..---------------------A----T----A----------GA-------------------C-------A----GC 885
D.YE.02.02YE516 ..................................................................................................---------------------------A--------GA-------------------C------------GC 72
D.ZA.90.R1 --...---------------T----T.....AA.----------------......---A----....................------..--------------------T------------AG-------GC--------G------------------A------ 213
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 C....------------------.........A.-----------A----......--------....................------..---------------------------------A--------AC---------G--------------G--------- 176
F1.BE.93.VI850 C....----------------G--TT..TTTT..----------------......--------....................------..------------------A--------------A--------GA--------------A---------G--------- 222
F1.BR.07.07BR844 C....----------------T-.........A.----------------......--------....................------..---------------------------------A--------GC----------G----A--G-----G--------- 630
F1.CY.08.CY222 ............................................................................................---------------------------------A--------GC------------------------G--------- 78
F1.ES.11.DEMF110ES001 --...-G-------------------........----A------A----......--------....................------..---------------------------------A--------GC---------------------A--G--------- 218
F1.FI.93.FIN9363 C....------------------.........T.----------------......--------....................------..---------------------------------A--C-----GC------------------------G--------- 208
F1.FR.96.96FR_MP411 ............................................................................................---------------------------------A--------GC--------G------A-----A--G--------- 78
F1.RO.96.BCI_R07 C....------------------.........T.----------------......--------....................----G...---------------------------------A--------GC---------------------------------- 906
F1.RU.08.D88_845 C....-G----------------TTT........----------------......--------....................------..---------------------------------A--------GAT-----G-----------------G-------G- 323
F2.CM.10.DEMF210CM007 --...--------------------T........-----------A----......--------....................------..---------------------------------A--------GC---------------------------------- 232
F2.CM.97.CM53657 ..................................................................................................--A---------C--------------A--------GAT-T---------------------------G--- 72
G.BE.96.DRCBL C....--------------------T........----------------......--------....................------..---------------------------------A--------GCT-----G-----------G--------------- 852
G.CM.10.DEMG10CM008 C....--------------------.........-----------A----......--------....................------..--------------------------T------A--------GC------------------G--------------- 251
G.CN.08.GX_2084_08 .....................................--------C.G--......--------....................------..---------------------------------A--------GC------------------G--------------- 104
G.CU.99.Cu74 C....-------------------CT........----------------......--------....................------..--------------------G------------CG-------GC------G---------C-G--------------- 480
G.ES.09.X2634_2 C....-G---------------T---........----------------......--------....................------..---------------------------------A--------AA------G--------------------A----G- 344
G.GH.03.03GH175G C....-------------------TCC.......----------------......--------....................------..---------------------------------A--------GCT-----------------G--------------- 910
G.KE.93.HH8793_12_1 C....-------------------CT........----------------......--------....................------..--------------S---S--------------A--------GC---------------SC-G-C------------- 269
G.NG.09.09NG_SC62 ................................................................................................--------------------TC-------A--------GC----------------C-G--------------- 74
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Packaging loops end Gag and Gag-Pol start
B.FR.83.HXB2 GC...GACTGGTGAGTACGCCAAAAA........TTTTGACTAGCGGAGG......CTAGAAGG....................AGAGAG..ATGGGTGCGAGAGCGTCAGTATTAAGCGGGGGAGAATTAGATCGATGGGAAAAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAG 867
Gag _M__G__A__R__A__S__V__L__S__G__G__E__L__D__R__W__E__K__I__R__L__R__P__G__G__K_
G.PT.x.PT3306 C....-----------------T.........T.----------------......--------....................------..---------------------------------A--------GC------G---------C-G----A---------- 816
G.SE.93.SE6165_G6165 C....--------------------T........----------------......--------....................G-----..-------------------------C-------A--------GCT-----------------G-------------G- 270
H.BE.93.VI991 -T...----------------G----.TTTTTA.----------------......--------....................------..---------------------------------A--------GCT-----G-------------------------G- 253
H.BE.93.VI997 --...----------------G----.TTTTTA.----------------......--------....................------..---------------------------------CG-------ACT-T---G--------------------------- 194
H.CF.90.056 C....-----------------TTTTG.......----------------......--------....................------..-----------------------------C---A--------GCT-----G---------C----------------- 214
H.GB.00.00GBAC4001 --...----------------G----ATTTTTGT----------------......--------....................------..---------------------------------A--------GCT-----G--------------------------- 388
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .........................................................................................................----G-A-AGC-T---------G-CC--AGC------G------T--C-G----G-C-----G-- 65
J.CM.04.04CMU11421 C....-----------------TTTT.....GTT----------------......--------....................------..-----------------------------C---A--------ACT-----G-----------G-----------G--- 385
J.SE.93.SE9280_7887 --...---------------------.....TAT----------------......--------....................------..------------------A-------T------A--------GAT-----------------G-----------G--- 190
J.SE.94.SE9173_7022 --...---------------------..TATT..----------------......--------....................------..------------------A-------T------A-------CGAT-----------------G--------------- 191
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ............................................................................................--------------T------------------A-------CAA--------------A----C-------------- 78
K.CM.96.96CM_MP535 ............................................................................................---------------------------------A--------GC---------G---------C-------------- 78
01_AE.AF.07.569M .........................................................................................-..--------------------------T------A--------GC-------------------C-------A------ 79
01_AE.CN.09.1119 ..................................--GACTAAC-A.-G--......--------....................------..--------------------------T------A--------GC-------------------C-------------- 107
01_AE.HK.04.HK001 C....------------------.........A.----------------......--------....................------..------------------A------CA----A-A--------GC-------------------C-------------- 244
01_AE.JP.x.DR0492 C....------------------.........A.-------------T--......--------....................-----AG.--------------------------T------A--------GC-------------------C----------G--- 885
01_AE.TH.04.BKM C....------------------G..........----------------......--------....................------..--------------------------T------A--------GC-------------------C------------G- 828
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 C....------------------.........A.----------------......--------....................------..-----------------------G--T------A--------GC-------------------C-------------- 303
01_AE.TH.90.CM240 C....------------------.........A.----------------......--------....................------..--------------------------T------A--------GC------------------GC------------GA 432
01_AE.VN.98.98VNND15 -GC..------------------.........A.----------------......--------....................------..--------------------------T------A--------GC-------------------C-------------- 131
02_AG.CM.08.DE00208CM001 C....------------------.........A.----------T-----......--------....................------..--------------------G--G--T------A--------GC------G-----------G--------A------ 247
02_AG.ES.06.P1261 C....------------------.........A.----------------......--------....................------..------------------A-------T------A--------TC------G---G-----C----------------- 319
02_AG.FR.91.DJ263 C....------------------.........A.----------------......--------....................------..--------------------------T------A--------TC------G--G------------------------ 230
02_AG.GH.03.03GH181AG C....------------------..........T----------------......--------....................------..------------------A-------T--A---C--------GC------G-G------------------------- 903
02_AG.LR.x.POC44951 C....------------------..........T----------------......--------....................------..--------------------------T------A--------GC------G-G----A----------G--------- 877
02_AG.NG.x.IBNG C....------------------.........A.----------------......--------....................------..--------------------------T------A--------GC------G--------------------------- 407
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .........................................................................................A..GA------------------G-----T------A--------GC------G-G------------------------- 79
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .........................................................................................-..--------------------G----CT------A--------TC------G--------------------------- 79
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ..................................................................................................--------------------T------A--------GC------G--------------------------- 72
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...........................................-------......--------....................------..---------------------------------A--------GC---------------------------------- 99
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C....-------------------TT........----------------......--------....................------..--------------------------T------A--------GC------G-GG------------------------ 233
05_DF.BE.x.VI1310 --...---------------T----T........----------------......--------....................------..---------------------------------A--------GC-------------------C-------A------ 243
06_cpx.AU.96.BFP90 C....-----------------T...........-----------A----......--------....................------..--------------------------T------A--------GA-------------------C-------------- 895
07_BC.CN.98.98CN009 .....------------------.....TTAT..A---------------......--------....................------..------------------A-------A------A--------AA-------------A-------------------- 214
08_BC.CN.06.nx2 .....------------------.....TTTT..A---------------......--------....................------..------------------A-------A----A-A----G---AA--------G----A-------------------- 824
09_cpx.GH.96.96GH2911 ............................................................................................---------------------C----T------A--------GC------G-------------A------------- 78
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --...--AC-----------T----T......T.----------------......--------....................------..---------------------------------A--------GA----------------C--C-------------- 246
11_cpx.CM.95.95CM_1816 C....------------------.........T.-----------A----......--------....................------..-----------------------------C---A--------AA--------------------------------GA 243
12_BF.AR.99.ARMA159 --...---------------------........----------------......--------....................------..------------------------------------------A-------------------G--------------- 887
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --...-G-------------------.....TT.----------T-----......--------....................------..---------------------------------A--------AA------------------G--------------- 245
14_BG.ES.05.X1870 ......G-G---A---------T---........----------------......--------....................------..---------------------------------A--------TCC-----------------G--------------- 343
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 C....------------------.........T.----------------......--------....................------..--------------------------T------A--------GC-------------------C-------A------ 275
16_A2D.KR.97.97KR004 --...---------------TG----.....TT.----------------......---A----....................------..---------------------------------A--------GC-------------------C-------A------ 234
17_BF.AR.99.ARMA038 ..................................................................................................-----------G------------------------A--------------------C------------G- 72
18_cpx.CU.99.CU76 C....--------------------T........----------------......--------....................------..---------------------------------A--------AA---------------------------A------ 184
19_cpx.CU.99.CU7 ................................................--......-------.....................------..-----G--------A---T-------T------A--------GC---------------------T--C--------- 93
20_BG.CU.99.Cu103 C....-------------------CT........----------------......--------....................------..---------------------------------A--------GA------G-----------G--------------- 342
21_A2D.KE.99.KER2003 ..................................................................................................---------------------------A--------GCT------------------C-------A------ 72
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..................................................................................................------------------C-T------A--------GC------G--------------A------------ 72
23_BG.CU.03.CB118 C....-------------------MT........----------------......--------....................------..---------------------------------A--------GC------G-----------G--------------- 316
24_BG.ES.08.X2456_2 --...-------------------C.........----------------......--------....................------..--------------------------T------A--------GC------G------A-------------------- 327
25_cpx.CM.02.1918LE ..................................................................................................------------A-------T------AG-------GC------G-----------G-----G------CG- 72
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --...--------------------T.....ATT----------------......--------....................------..------------------A----------A---C--------A-------G------A--C----A------------ 887
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --...-G------------------T.....TC.----------------......--------....................------..---------------------------------A--------GC--------------------------------G- 870
28_BF.BR.99.BREPM12609 --...------------------.........A.----------------......--------....................------..--------------------------------T-----G---A----------------------------------- 236
29_BF.BR.01.BREPM16704 --...C--C-----------------........----------------......--------....................------..------------------------------------------A----------------------------------T 238
31_BC.BR.04.04BR142 C....-G---------------T.....TTTT..A---------------......--------....................------..------------------A-----C-A--C-A-A--------ACT-------G----A-------------------- 324
32_06A1.EE.01.EE0369 C....-------------------T.........-----------A----......--------....................------..--------------------------T------A--------GA------G-------------------------G- 517
33_01B.ID.07.JKT189_C --...------------------...........----------------......--------....................------..--------------------------T------A--------GC-------------------C-------------- 180
34_01B.TH.99.OUR2478P ..................................................................................................--------------------T------A--------A--------------------C-------A------ 72
35_AD.AF.07.169H .........................................................................................-..------------------A-------G--A---A--------AC------G-----------------------G--- 79
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..................................................................................................--------------------T------A--------GC------G--------------------------- 72
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ..................................................................................................--------------G----CT------A--------GC---------------------------------- 72
38_BF1.UY.03.UY03_3389 C....------------------.........A.----------------......--------....................------..---------------------------------A--------GC------------------------------T--- 293
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --...------------------...........----------------......--------....................------..-----------------------------C--C---------A----------------------------------- 341
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --...---------------------..TAAA..----------------......--------....................------..------------------------------------------AA---------------A-----A--------G--- 350
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --...--------------------T........----------------......--------....................-R--.....A---------------G------------------------A----------------------------------- 396
43_02G.SA.03.J11223 C....------------------TT.........----------------......--------....................------..--------------------------T------A--------GC------G-----------G--R------------ 401
44_BF.CL.00.CH80 C....------------------TT.........-----------A----......--------....................------..------------------A--------------A--------GC---------------A-----A------------ 306
45_cpx.FR.04.04FR_AUK C....-----------------T...........----------------......--------....................------..--------------------------------GA--------ATG--------------------------------- 859
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 C....------------------.........A.-----------A----......--------....................------..---------------------------------A--------GC------------------------G--------- 320
47_BF.ES.08.P1942 --...---------------------........----------------......--------....................------..--------------------------------------G---A----------------------------A------ 312
48_01B.MY.07.07MYKT021 ............................................................................................-----C------------A-------T------A--------GC-------------------C-------------- 78
49_cpx.GM.03.N26677 C....----------------G----.....TT.----------------......--------....................------..------------------A--------------A--------AA------G--------------------------- 302
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ................................................................................................-----------------------------A--------AA--------G------------------------- 74
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 C....------------------TT.........----------------......--------....................------..------------------R--C----T------A--------GC-------------------C-------------- 184
53_01B.MY.11.11FIR164 C....------------------.........A.----------------......--------....................------..-------------------------CT------A--------GC--------G-------C--C-------------- 213
54_01B.MY.09.09MYSB023 C....------------------.........T.----------------......--------....................------..------------------A-------T------C----G---A---------G------------------------- 266
55_01B.CN.10.HNCS102056 C....------------------.........A.----------------......--------....................------..--------------------------T------A--------GCT-----------C------C-------------- 183
O.BE.87.ANT70 T-ACA--.G--------................A-----.--G----T--CCAGAC----GG-A.AGGG.CGAAGTCTCTAGGGGAG--AG.-----------T-----T--G--G-CA--AA-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A 918
O.CM.91.MVP5180 T-ACAAGAG--------................AA----.--G----T--CCAGAC----GG-A.AGGG.CGAAGTCCCTAGGGGAG--AG.-----------------T--G--G-CA---A-TA----G---GC-------CG----A-------------ATCT--A 893
O.CM.98.98CMA104 T-ACA--.G--------................AAA---.--G----T--CCAGAC----GG-A.AGGG.CGAAGTCCCTAGGGGAG--AG.-----------------T-----G-CA---A-CA----G---GC-------C-----AA-----A------AT-T--A 350
O.FR.92.VAU T-ACAAGAG--------................A-----.--G----T--CCAGAC----GG-A.AGGG.CGAAGTCTCTAGGGGAG--AG.-----------------T--G--G-CA---ACTA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A 427
O.SN.99.99SE_MP1299 T-ACA--GG--------................AA----.--G----T--CCAGAC----GG-A.AGGG.CGAAGTCTCTAGGGGAG---G.-----------------T--G--G-CA---A-CA----G---GC-------C-----A------A------AT-T--A 920
O.US.10.LTNP T-ACA-..A--------................G-----.--G----T--CCAGAC----GG-A.AGGG.CGAAGTCTCTAGGGGAG---G.-----------T-----T--G--G-CA--AA-CCG---G---GC-------C-----A------A------ATCT--A 839
O.US.97.97US08692A T-ACA-..G--------................AA----.--G----T--CCAGAC----GG-A.AGGG.CGAAGTCTCTAGGGGAG--AG.-----------T--------G--G-CA--AA-TA----G---GC-------C-----A--C---A------ATCT--A 315
N.CM.02.DJO0131 ...CG--AGT----------A-............--------G----T--......-C----A-.CAGG...............------G.--------------------G----CA------A---------A-------GC----TAT--G--A------------ 337
N.CM.04.04CM_1015_04 ...CG--AGT----------A-............--------G----T--......-C----A-.CAGG...............------G.--------------------G----CA------A--------AA-------GC----TAT--G--A------------ 339
N.CM.06.U14842 ...CG--AGT----------A-............--------G----T--......-C----A-.TAGG...............------G.--------------------G----CA------A----R----A------GGG----TAT--G--A------------ 338
N.CM.95.YBF30 ...CG--AGT----------A-............--------G----T--CCAGAAAGTAGG......................------G.--------------------G----CA------A---------A-------TC----TAT--G--A------------ 425
N.CM.97.YBF106 ...CG--AGT----------A-............--------G----T--CCAGAAAGTAGG......................------G.--------------------G----CA------A---------A-------GC----TAT--G--------------- 426
N.FR.11.N1_FR_2011 ...CG--AGT----------A-............--------G----T--......-C----A-.TAGG...............------G.--------------------G----CA------A---------A-------GC----TAC--G--A------------ 232
P.CM.06.U14788 T-ACG-CGG..-------...............A-----.TC--T--T-ACTGACC----GG-A.AGAGGCGAAGTCTCTAGGGGAG---..--------------------G--G-CA-----CCG---G---GC--------G----A--C-T--A-----A--T--- 353
P.FR.09.RBF168 T-ACA-..C---------...............A-----.TC--T--T--CTGACC-----G-A.AGGGGCGAAGTCTCTAGGGGAG---..--------------------G--G-CA-----CCG---G---GC--------G----A--C-T-A------AA-T--- 911
CPZ.CD.06.BF1167 ..........--A---TGAA...........TTT-C--TG--GTTA-T-TACAGCC----GG-A.AGAG.CGAAGTCCCTAGGT-AG-G-AG-----------------------G--G--A-AGA-G---------------TCGG-AA--C-TC-C-----A--C--- 876
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T-...A-G------------A-.............---TG-------T--CTAGAC-----G-A.AGGG.CGAAGTCTCTAGGGG----AG.------------------A------C-------AG-------GCT------------A--C----A------------ 436
CPZ.GA.88.GAB1 C....---------------A-............----TG-------T--CTAGAC-----G-A.AGGG.CGAAGTCTCTAGGGG----AG.--------------------TC---CA------A----------C---------G-----C-T-----C-------GA 904
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 T....CTG----------A...............A---TGT-GT---T--GCAACC-----G-A.AGGG.CGAAGTCTCTAGGTCAG-G-AA--------------------------G--A-A-A-GC-T---ACT-------GC---A--C-T--A--C--A--C--- 427
CPZ.US.85.US_Marilyn T-.CA--..---------A................---TG-C---A-T--CTGGAC----GG-A.AGGG.CGAAGTCTCTAGGGGA----G.--------------------TC-G-CA------CG-------GCT--------G------C-T--A--T--------- 909
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B.FR.83.HXB2 AAAAAATATAAATTAAAACATATAGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACAACCATCCCTTCAGACAGGATCAGAAGAACTTAGATCATTATATAATACAGTAGC 1037
Gag _K__K__Y__K__L__K__H__I__V__W__A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q__P__S__L__Q__T__G__S__E__E__L__R__S__L__Y__N__T__V__A
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------G-C--------C----------------------G--GA--------C----Y---R----T------T--G-------A---CA-------A---A----T--------G-T--YA--------W--------A---A--------T------------ 248
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---GC-------C-G------T--------------------T-G---A--------A----C--C-----T---------G-------A---CA-----------A----T--------G-T--CA-----------------TA--A--------------------- 248
A1.ES.06.X2110 -----G----G-C-G------T----------------------G---A--------C----C--------T---------AA------A---CAG------A-A-A---AT-G------G-TA-C---------A------------A--------T------------ 281
A1.IT.02.60000 ----------G-C-------CC----------------------G---A-------GC-------C-----T-----------------A---------------------T-----T--G-T--CAG----------------T---A--------------------- 1048
A1.KE.06.06KECst_001 ----------G-A-G------T----------------------G---A----T---C----C---A----T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------G-T--CA--------A------------A--------------------- 249
A1.RU.11.11RU6950 ----------G-A-------CC----------------------G---A-------GC----C---A----T-----G-----------A---CA-------T---A----T--------A-T---A-----------------T---A--------------------- 579
A1.RW.07.pR463F ----------G-C--------C----------------------G--TA----T---C----C---A----T--G------A-------A---CA-------A-T-A----T--------GTT--CAG-------A--------G---A--------T------------ 1058
A1.SE.95.SE8538 ----------G-A-G------T----------------------G--CA--------C----C---A----T---------A-------A---CA-------A-A------T--------G-TT-CA--------A------------A--------------------- 242
A1.TZ.01.A341 ----------G-A-G------T----------------------G---A----T---C----C---A----T--------GAA------A---CA-------A-A------T----------T--C--A------A----G----------------------------- 242
A1.UA.01.01UADN139 ----------G-A-------CC----------------------G---A-------GC----C---A----T---------G-------A---CA-----------A----T--------G-T--CA---------------------A--------------------T 242
A1.UG.07.p191845 ---C--------C-------------------------------G---A----T---C----C---A----T---------G-------A---CAG------A-A-AT---T--------G-T--CA--------A-------C-------------T-------A---- 1076
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------G-A--------T----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------G-T--CA--------A--------A---A---C----------------- 469
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------G-C-G------T----------------------G---AA----T--A-C--C--CA----T---------GA-AC---A-------G----T-T--G--AT--------G-T--CG--------A-----------------------------A---- 384
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------G-A-G------T----------------------G---AA--A-T--A-C--C-----T--T-----------G-----A----A-------A-AA-G---T----TT--G-T--C-CAGT----A------------A----C-----------A---- 242
A2.CY.94.94CY017_41 ----------G-C-G------T-G--------------------G--GAA----T--A----C--------T---------C----G--A------------A-AA-G---T--------G-T--C--A------A------------A--------------------T 406
B.AR.04.04AR143170 ----G-----G------------------------------------------------C-----------A----------------------A-------A-AA-------------------------------------G----A------------C-------- 244
B.AU.04.PS1038_Day174 ---CGC---------------T--------------------------A--------------------------------G----G-----------------------------G--------C----------------------A----------------A---- 248
B.BO.09.DEMB09BO001 ---C-------G-----------------------------------------------------------A-----------------T--------------------------------------A--------G-------------------T------------ 406
B.BR.06.06BR1119 ---C------G-C--------T----------------------------------TA-------------T------T-----------------------A-A-A-------------G-----A------------------------------------------- 454
B.CA.07.502_1191_03 --------------G-----------C---------------------A----T-----C---------------------G-G--------C---------A-A-----------------T-----------------------------C----TC----------- 458
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ----------G---------------------------A--A-----------T-----------------TC----G-----------A---------------------T----------------------------------------C----T------------ 248
B.CN.10.DEMB10CN002 ---C--------C----------------------------A-----------------C---T--A----T-----G--------------C---A-----T--CA-----------------------------------------A--------------------- 403
B.CO.01.PCM001 -----G-----------------------------------A------A----T-----------------TC-G---T----------T-----------------------------------------------------G----A--------T-------A---- 242
B.CU.99.Cu19 ----------G--------------------------A---A--------------------C------------------------------------------AC----T----G-------------------------------A--------------------- 578
B.CY.09.CY266 ----------G-C--------G--------------------------A----------C--------------------------------C------------------------T-T----------------------------A--------------------- 248
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ----------G-C-------------------------------------------------C------------------G-G------------------T----G---T--------G---------------------------A--------T---C-------- 248
B.DK.07.PMVL_011 -----G------C----------------------------------------------C--C-----------------------------------------A--G---T------------------------------------A-------C------------- 396
B.DO.05.05DO_160884 ---C-----------------C-------------------------------T---A-------------T--G--G---A----G-------A-----------A---AT--------------A-T-------------------A---C------------A---- 242
B.ES.09.P2149_3 ----------G---------------------------------------------------------------G-----------------------------------------G-----------A------------------------------------A---- 493
B.FR.08.DEMB08FR002 --------------G--------------------------------------T---C----------------------------------------------------A--------G------------------------A---A---C----T------------ 393
B.GE.03.03GEMZ004 -----------T--G--------------------------------------T-----------------------------------T----A----------CA-----------------------------------------A--------T---C-------- 242
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------------------------------------T-----------------T---------G----G---------------------------------G-------------------------------------C----------- 242
B.JM.05.05JM_KJ108 ---C-------G--------C--------------------------------T-----------------T-----------------T----------------A---------------T-----A-------------------A------------C-------- 242
B.JP.05.DR6538 ------------C-C--------------------------------------T-----C---------------------G----------C-A-------------------------G---------------------------A--------T-------A---- 1041
B.KR.07.07KYY4 ----G-----GG---------C--------------------------------------------------------------------------------T---------------------------------------------A--------T------------ 703
B.NL.00.671_00T36 ----G---------------------------------A--------------------------------T-----G------------------------------------------G---------------------------A--------T------------ 563
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------C--------------------------------T-------------------C---------------------------------------------------------G-----------------------T------------------------- 449
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------C-G--------------------------------------------------C--A-----A---------GG--G---T-------R-------AC------------G-----------------------G----A--------------------- 242
B.RU.11.11RU21n ----GG-----------------------------------A--------------------C--C--------------G----G--------A---------A-A---------G-------------------------------A--------T------------ 581
B.TH.07.AA040a_WG11 -----G---------------C------------------------------A----------------------------C------------------------C-------------G------C----------------T--------C---T------------ 389
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---C-------------------------------------------------T---A-------------T-----G-------GG-----C-----G---T---C---------G-----------------G----------------------T------------ 242
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------G------G---C--------------------------A----------C--C-----------------------------C-----------------A------T---------------------------------------------------- 1036
B.UA.01.01UAKV167 -----------------------------------------------------------------------C-----G--------------C------------------T------------------------------------A--------------------- 242
B.US.11.ES38 ---------C-GC-------------------------------------G--------C--C---------------------A-------C---------T---A------------GG-T--------------------G----AG-------T------------ 960
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------G------------------------------------------------------------T-----G---GG--G----------------T---A-------------A------C------------------------------------------ 242
B.VE.10.DEMB10VE001 ----------G------G----------------------------------------------------------------------------A-------A-A-C---------G------A--A---------------------A-------------TTG----- 389
B.YE.02.02YE507 -----G-----------------------------------------------T--------C-----T--A---------G--------------------T----------------T----------------------------A--------T------------ 242
C.AR.01.ARG4006 ----CC----TGA-G-----CC----C-----------------G---A----T------G-C--------T---------A--------------------A-AA--------------G-T---------------A-G-------T------------------T-- 242
C.BR.07.DEMC07BR003 ----CT----TGA-G-----CC----C-----------------G---A----T---C--G-C--------T-----G-----GAG--------A-------A-CCA-------------G-T------------A--A-G------GT-------C----------T-- 399
C.BW.00.00BW07621 --GC-T----TGA-------C-----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G--------------------C-------- 414
C.CN.98.YNRL9840 ---C-C----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G--------C-------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G----------------TC--C-------- 248
C.CY.09.CY260 ----C-----TGC-------CT----------------A-----G---A----T---C----C-----T--T----------------------A-------A--A-C--------------T---A--------A----G----------------T---C-------- 248
C.ES.07.X2118_2 ---CGC----TGA-------CC--A-------------A-----G---A----T---C----C--------T----------------------A-------A--AAT------------G-T------------A----G-----------------C--C-------- 480
C.ET.02.02ET_288 ---C-T----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G------AC---A----A-------A-AAA---AT--------G-T---A-A------A----G----------------T---C-------- 242
C.GE.03.03GEMZ033 ---C-C----TGC-------CC----------------------G---A--------C----C--------T-----G---G----C-------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G-----------------C--C-------- 242
C.IL.98.98IS002 ---CGC----TGC-------C-----------------------G--CA----T---C----C-----T--T----------------------A---G---A---A-------------G-T---A-A------A-------GA---A--------T---C-------- 383
C.IN.03.D24 ---C-T---C-TC-------CT----------------A---A-G---A----T---C----C--------T-----G---G----C---------------A-AAA---------------T------------A-------------G-------TC--C-------- 1058
C.KE.00.KER2010 ---C-T----GGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G-----------A----A-------A-AAA-------------G-T------------A----G-----------------C--C-------- 242
C.MM.99.mIDU101_3 ---C-C----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-AAA-------------G-T------------A---------------------TC--C-------- 416
C.MW.93.93MW_965 ---C-T----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C----C---T---------G------------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G---T-G---------C----C-------- 242
C.SN.90.90SE_364 ---C-C----TGC-------CC----------------A-----G---A----T---C----C--------T-----G-----------------G------A--AA-------------G-T------------A----G-----------G--------C-------- 242
C.SO.89.89SM_145 ---C-C----TGA-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A--AA-------------G-T------------A----G----------------TC--C-------- 242
C.TZ.02.CO178 ---C-C-----GA-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G-----------A----A-------A-AAA---------C---G-T------------A----G----------------TC---G-----T- 242
C.US.98.98US_MSC3018 --GC-G----TGA--------T----------------------G---A----T---C----C--------T-----GGA-G-------A----A-------A--AA-------------G-T-----------------G-------A---------C--C-------- 242
C.UY.01.TRA3011 ---C-T----TGA-G-----CC----C-----------------G---A----T---C--G-C--------T-----------------T----A-------A-AAA---A---------G-T--C---------A--A-G-----C-T----C-------------T-- 242
C.YE.02.02YE511 ----------TGC-------CC----------------------G---A----T--------C--------T----------------------A-------A-AA--------------G-T------------A---CG-------A------------C-----G-- 242
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ---TGT---C-GC-------CT----------------------G---A----T---C----C--------T------------A-----------------A-ACAG---T--------G-T------------A----G-------A--------TC--C-------- 401
C.ZM.02.02ZM108 ---C----C-TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T----------------------A-------A--AA------C--------T------------A----G--------------------C-------- 1036
D.CD.83.ELI ----------G-C---------------------------------------AT---C-------------T----------------------A-------A-A--G------------G-TA-----------A---------------------------------- 583
D.CM.10.DEMD10CM009 ----GG-----GC----------------------------------------T---C-------------T-----G---G----T-----C-A---------AA-C------G-----G--A--A-------------------G-T-------C----C-------- 403
D.CY.06.CY163 -----G---C-GC----------------------------------------T---A-------------T-----G--------C-------A---------A--C------------G-T---------A-T---------T----------G-----C---A---- 248
D.KE.97.ML415_2 ----------G-C--------T------------------G---T--------T---C-------------T-----------------G----A-------A----------T------A-TA----------------G---A---A--------------------- 503
D.KR.04.04KBH8 ----TG--C---C-G------------------------------A-------T---C-------------T-----G------A-----------------A-A-----------------TA-A---------------A------A--------T------------ 996
D.SN.90.SE365 -----------GC----------------------------A-----------T---C-------------T-----G-----------T------------A-A---------------G-TA-----------------------------------------A---- 1036
D.TD.99.MN011 -----G-----GC----------------------------------------T---C-------------T-----G--------T-------A---------A--C--------G---G-TA--A------------------------------T---C-------- 255
D.TZ.01.A280 ---------C--C-----------------------------T----------T---C-------------T-----G-----C----------A------..........---------G-TA------------------------A--------T------------ 232
D.UG.08.p191859 ------------C----------------------------A----------AT---C----------A--T----------------------A-------A-A-C-------------G-TA-C--------------G-G-----A--------------------- 1055
D.YE.02.02YE516 ---------CG-C----------------------------------------T---C-------------T--------------T-------AG--------A--C------------G-TT-GA-------T----------------------T------------ 242
D.ZA.90.R1 ---C------G-C-----------------------------------A----T---C-------------T----------------------A---G---A---C---------------TA---------------------------------------------- 383
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ........................-----------------------------T---C--G----------T-----------------------GA-----A-A--G-----------------------------------G-----------G-TC----------T 146
F1.AR.02.ARE933 ----------G-C-G------T----G------------------------------A--G----------TC--------G-----------C--A-----A-A-----------C------A-------------------G----A---G----------------- 346
F1.BE.93.VI850 ----G-------A-G------C--A----------------------------T---C--G----------TC--------------------CA-A-----A-AA-------------------------------------G----AG-------T------------ 392
F1.BR.07.07BR844 ------------A-G--G---C--A----------------A-----------T---A--G----------TC--------G-----------C-GAG----A-A------T-----T----T--------------------G----A------G------G------- 800
F1.CY.08.CY222 ---C--------A-G--G---C-------------------------------T---C--G----------TC---------------------AGA-G---A-A--------------------------------G-----G-----------G---------A---T 248
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----------G-A-G------T-------------------A--------G--T---C--G----------TC--------------------C--A-----A-A--------------------------------------G----A--------T----------A- 388
F1.FI.93.FIN9363 ---C------G-A--------C-------------------------------T---A-AG----------TC--------------------CA-A-----A-A-C----A----G------A-------------------G-----------------C---A---- 378
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------G-A-G--G---C--------------------T----------T------G-------A--TC--------C------------AG------A-AA-------------------------------------G-----------G-TC----------- 248
F1.RO.96.BCI_R07 ----------G-A-G--G---C--------------------T----------T--------------A--TC--------C-------------GA-----A-A--------T-----------------------------G-----------G---------A---- 1076
F1.RU.08.D88_845 ----------G-C----------------------------A------A----T-----CG----A-----TC-------------G-----C-A-A-G---A-A-C---------G--------C-C---------G--G--GA------------------------- 493
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---C------GGC-G------C-------------------------------T---C-------------T---------A----T-------A-------A-ATT---A--G-----------------------------G----AG-------T----G------T 402
F2.CM.97.CM53657 ----------GGC-G---------------------------------A----T---C-------------T-----G---AAG----------A-------A-A-----A--------------------------------G----A--------TC--C---A---T 242
G.BE.96.DRCBL ----G-----G-A-G------T----------------------G--CA----T---C----C--------T---------G-------T---CA-A-----A---C----T-G------G-T--C--A------A----G--GA---A----C---T------------ 1022
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------C--A-G-----------------------------G--GA----T---C----C--------T---------A-------T---CA-------A--AC----T-G-----C--T--C---------A----G-------A--------------------- 421
G.CN.08.GX_2084_08 --------C---C-G------C-------------------A--G--GA----T---C----C----A---C---------G----T--T---T-GA-----A---AC-----G------G-T--C---------A----G---A---A--------T----G------- 274
G.CU.99.Cu74 ----------G-A-G------C-C--------------------G---AA---T---C-C--C--------T-------------G---T---CA-------A--AAC--AT-G------G-T--C--A----C-A----G--G----AG-------------------- 650
G.ES.09.X2634_2 ---C--------C-G-----------------------------G---A----T---C----C--------T---------G-------T---CA-------A---T---A--G------G-T--C---------A----G--GA---A--------------------- 514
G.GH.03.03GH175G ----------G-A-G------C--------------------A-G--GA----T---C----CT-------T---------G-------T---CAG------A--ATG---T-G------G-T--C---------A----G--G-------------TC----------- 1080
G.KE.93.HH8793_12_1 --------C-G-C-G------C----------------A---A-G--GA----T---C----C--------T---------G-------T---CA-------A--A-C---T-G------G-TA-C--M------A----G--GA---A--------T------------ 439
G.NG.09.09NG_SC62 ----G---C-G-A-G------T----------------------G--GA----T---C----C--------C-------GTG-------T---CAG------A--ATG-----G---------A-C---------A-------GA---A--------T------------ 244
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B.FR.83.HXB2 AAAAAATATAAATTAAAACATATAGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACAACCATCCCTTCAGACAGGATCAGAAGAACTTAGATCATTATATAATACAGTAGC 1037
Gag _K__K__Y__K__L__K__H__I__V__W__A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q__P__S__L__Q__T__G__S__E__E__L__R__S__L__Y__N__T__V__A
G.PT.x.PT3306 ----------G-C-G------T----------------------G---AA---T---C-C--C--------T------T--A-------T---CA-------A-----A-AT-G------G-TG-C---------A----G--G-------------------------- 986
G.SE.93.SE6165_G6165 ---TC-------A--------C----------------------G--GA----T---C----C----A---T---------G-------T---CA-------A--A-----T-G--------T--C---------A----G---A---A-------------G------- 440
H.BE.93.VI991 ----------GGC--------C-G--------------------G---A----T---C----C--C-A---T---------G----T-----CCA---------A-----------G---G-T---A--------A-------C---CA----------------A---- 423
H.BE.93.VI997 ----------GGC-------------------------A-----G---A----T---C----C--C-----T------T--G-----------CT-------A-A-A---A----GG-----TA--A--------A-----------CW--------T------C----- 364
H.CF.90.056 ----------GGC--------C----------------------G---A----T---C----C--C-----T---------C-----------CT---G---A-A-A----A----G---G-TA--A--------A------------A--------T----CT------ 384
H.GB.00.00GBAC4001 ----------GGC--------C----------------------G--CA----T---C-C--C--C-A---T---------G----T------CT-A-----Y-A------A----G---G-T------------A--------A---A---G----T----CT------ 558
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------C-GGCG------------------------------G--CA---AT---C----C--------TC--T-GTG-G--------G--GA---G-----A-T----A-C------GAT---T-A------G----G--GA-A-A--------T---C----A--- 235
J.CM.04.04CMU11421 ---CGT----GGC--------T----------------------G--CA----T---C----C----R---TC-----------A--------CA-------T-A-T------C--------TTA---A-----GA--------A---AG-----------C-------- 555
J.SE.93.SE9280_7887 ----------GGA----G---C----------------------G--CA----T---C----C--------TC----GT--G--A--------CA---------A-T------C------G-T--C---------A--C-----A---A------G-------------- 360
J.SE.94.SE9173_7022 ---C------GGA--------C----------------------G--CA----T---C----C--------TC----GT--G--A--------CA---------A-T------C------G-T------------A--------A---A--------------------- 361
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------C-GGC--------C-------------------------------T---C----C---AA---T-----G---GT----------C-G------A-AA----A-----------------A-----C--G-----G---------C---T------------ 248
K.CM.96.96CM_MP535 ------------C-G------C-------------------------------T---C-C--C--------T-----G---A-----------C-G------A-AAC---AA----G------A----A--------------GA---A----C-----------A---- 248
01_AE.AF.07.569M -----------GA-G------T----------------A---T-----A--------C-------------A---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------------A---C----------------T 249
01_AE.CN.09.1119 -----------GC----------G--------------A---T-G---AA-------A----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----G---ATT--CA-A-------------------A--------T-------A---- 277
01_AE.HK.04.HK001 ----------TGA--------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-G-----A---CA---G---A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------------A--------T------------ 414
01_AE.JP.x.DR0492 ----------GGA-G------T----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA---G-----A-A----T----GT--A-T--CA---------------------A--------T-------A---- 1055
01_AE.TH.04.BKM -----------GA-G------C--A-------------A---T-G---A----T---A----C--------T---------G----G--A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------------A--------------------- 998
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---------CGGA-G------T----------------A---T-----A-------------C--------T---------G-------A---CA---C-------A----T----G---AGT--CA-A-----G-------------A--------T----G--A---- 473
01_AE.TH.90.CM240 ----------GGC-G------T----------------A---T-----A--------C----C---A--T-T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T--CA---------T-----------A--------T------------ 602
01_AE.VN.98.98VNND15 ----------GGA-G------T----------------A---T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------------A--------T-------A---- 301
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ----------G-C--------T----------------------G---A----T---C----C--------T------T--G-------A---CA-------A---A----T----G---A-T--CA---------------------A---C----T------------ 417
02_AG.ES.06.P1261 ----------G-C--------C----------------------G--CA---A-T--C----C--------T---------G-------A---CA----C--T--AA----T----G---G-T--CGG-------A------------A----------------A---T 489
02_AG.FR.91.DJ263 ----------G-C--------C----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA---GT--A-A-A----T-----A--G-T--CGG--------------------A----------------A---- 400
02_AG.GH.03.03GH181AG ----------G-C--------T--------------------T-G---A----T---C----C--------T---------G---G---A---CAG---C--A---A----T----GT--A-T--CAG--------------------A----------------A---- 1073
02_AG.LR.x.POC44951 ----------G-C--------C--------------------T-G---A--------A----C--------T---------G-------G---CA-------A---AG---T-----T--A-T--CAGT-----------G-------A--------T-------A---- 1047
02_AG.NG.x.IBNG ----------G-C--------C----------------------G---A--------C----C--------T---------G----G--A---CA----C--A---A----T-----T--G-T--CAG--------------------A--------T-------A---- 577
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------G-C--------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T-G---T--A-T--CA---------------------A--------T------------ 249
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----------G-C--------C----------------------G--CA-G------C----C--------T---------GG------A---CA-------A---A----T--------A-T--GAG--------------------A--------T------------ 249
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---C------GGC--------C----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A--CCA----C--A---A----T-----T--G-T--CA---------------------C--------T-------A---- 242
03_AB.RU.97.KAL153_2 G---------G-A-------CC----------------------G---A-------GC----C---A----T-----------------A---CA-----------A----T--------A-T--CA---------------------A--------------------- 269
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------G-C-G------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----T--A---A----T-----T--A-T--CA-A-----------------------------------TA--A- 403
05_DF.BE.x.VI1310 -----G----G-C--------T-------------------------------T---C-------------T-----G----------------A-------A-AA-C---T--------G-TA-----------A------------A---------C----------- 413
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------A-G-----CC----------------------G---A--------A----C--------T---------G-------A---CA---G---A-A-AG---T-----T--A-T--CA---------------------A--------T------------ 1065
07_BC.CN.98.98CN009 --GC-C----TGC-------CC----------------------G---A----T---C-------------T-----G------------------------A--AA-------------G-T------------A----G----------------TC--C-------- 384
08_BC.CN.06.nx2 ---C-C---CTGC-------C-----------------A-----G---AA---T---C----C--------T-----G-----------A----AG------A-AAA-------------G-T------------A----G-------A---------C--C-------- 994
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------G-A-G--G---C--------------------T-G---A-----------G-----A----C---------A---G---G---CA-------T---A----T----G-----T---AG--------------------A--------------------- 248
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---C--------C--------T-------------------------C-----T---A-------------T----------------------A-------A-A---------------G-TA----------------G---A---A--------------------- 416
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---C------GGC-G------C----------------------G---A--------C----C---A----T---------G-------A---CA-------A---T---AA--------G-T--CA-T------A----------------------C----------- 413
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------G------------------------------------------------------------A---------------------C--A----TA-A--------------------------------------G-------------T------------ 1057
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----G---C-G-A-G------C-------------------A--G--GA----T---C----C--------T---------A-------T---CA----------A-----T-G--------T--C--------------G--G----A--------------------- 415
14_BG.ES.05.X1870 ----------G-C--------T----------------------G---A----T---C-C--C----A---T---------G-------G---CA-------A--------T-G------G-T--C---------A----G--GA------------T------------ 513
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----G------C--------C----------------A---T-G---A--------A----C---A----T------T--G-------A---CA---------A-A----T----GT--A-T--CA---------------------A--------------------- 445
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------G-C--------C----------------------------C--T---A-------------T-----G----------------A-------A-A---------G-------TA--A-----------------A---AG-----G-T----G------T 404
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------G------------------------------------------T-----C-----------A---------G----C------C--A-G---A-A--------------------------------------G---------------------A---- 242
18_cpx.CU.99.CU76 ----------G-C--------T-G--------------------G--GA----T---C-C--C------------------G-------A---CAG------A-A-A----T-----T----TA-CA-A---------------A---AG-------------------- 354
19_cpx.CU.99.CU7 ---C------G-A-G------T--------------------T-G---A--------A----C---A----T------T--G-------A---CAG------A-A-A----T-----T--A-T--CA------------------------------T------------ 263
20_BG.CU.99.Cu103 ----------G-A-G------C-C--------------------G---A----T---C----C--------T---------GT------T---CA-------A-AAAC---T--------G-T--CA-A------A----G--G----AG-------T------------ 512
21_A2D.KE.99.KER2003 ---C----C-G-C--------T-------------------------------T---A-------------T-----G----------------A-------A-A--G--------------TA------------------------A--------T------------ 242
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---C------G-A-G------T----------------A---T----CA--------C--G-C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------AGT--CA-----------------A---A----------------A---- 242
23_BG.CU.03.CB118 ----------G-A-G------C-C--------------------G--CA----T---C----C--------T---------G-------T---CA-------A--A-C---T-G------G-T--CA-A------A----G---A---AG-------T----G------- 486
24_BG.ES.08.X2456_2 ----------G-A-G------C-C--------------------G--CA----T---C-C--C--------TC--------G---G---T---CA-------T--AAC--A--G------G-T--C--A-----GA----G--GA---AG-------------------- 497
25_cpx.CM.02.1918LE ----G-----G----------T----------------A-----G---A--------C----C---A----C-------ATGG------A---CA---------------AT-----T--G-T---A---------------------A--------------------- 242
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------G-C--------T----------------------G---AA---TT--A----C--------T---------G-------A---CA---------A-A----T----G---G-TG--A----------------G----A--------T------------ 1057
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------GGA-G------C----------------------G---A--------A----C--------C------G--G----T------TT-G-C------A----------G---G-T--C----------------------A------G-T----CT------ 1040
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------G---------------------------------------T--------------------C------------------------------A-A-----------G--------A--------------------------------C----------- 406
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------C----------------------------------G-----------------------A--------------------------------ATC-----------------------------------------A--------T------------ 408
31_BC.BR.04.04BR142 ---C------TGA-G-----CT----C-----------------G---A----T---C--G-C--------T-------------G--------A-------A-ACA-------------G-T---A--------A--A-G------GT------------------T-- 494
32_06A1.EE.01.EE0369 --------------G-----C-----------------------G---A-------GC----C--------T---------G-G-----A---CAG--G---G---A----G--------G-T--CAG------G-------------AG-------T------------ 687
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------GG--G------T----------------A---T-G---A--------A----C--------T---------G-------A--CCA---G---A-A-AC---T----GT--A-T--CA--------------------CA-------C--------A---T 350
34_01B.TH.99.OUR2478P ----GT---C-GA-G------C--------------------T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T--CA-------------G-------A--------T-------A---- 242
35_AD.AF.07.169H ----------G-C-G--G---T----------------------G---A----T---C----C---A----T---------A-------A--CCA-------A---A----T--------G-T--CA------------------------------T------------ 249
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------G-A--------T----------------A---T-----A-----------G-C--------T------T--G----G--A---CA-------A-A-A-------------A-T--CA---------------------A--------------------- 242
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---C------G-A-G------T----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A--CCAG------A-A-A----T-----T--A-T--CA---------------------A--------T------------ 242
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------------C--C-----------------------------T-----------------A------T--------------C--A-----A---C---T--------------------------------G----A------------------G-- 463
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------G-C----------------------------------------T-----C------------------------------------------A-A-C------------------------------G-----G---------------------A---- 511
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------C-------------------------------AT-----------------------A----T-----G---G-----------------------------T----C-------------------------------A----------------A---- 520
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----------------------------------------------------------------------A--------------G-----C---------------------------G---------------------------A--------------------- 566
43_02G.SA.03.J11223 ----------G-A-G------Y----------------------G---A----T---A----C-----T--T------T--G-------A---CA-------A---A----Y-M--RT--A-T---AG--------------------A--------T-------A---- 571
44_BF.CL.00.CH80 ----------G-A-G--G---C--A----------------------------T------G----------TC--------C-----------C--A-----A-A-----A--------------------------------G-----------G-------------T 476
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------C-G-----CT----------------------G--CA--------C----C------------------G-------A---CAG------A-A-A----T--------AAT--CA-----------------A---A--------------------T 1029
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------G-A-G------C-GA----------------------------T---C--G--T-------TC--------C-----------C-GA-----A-A-C---A------T-------------------------G-------------T-----------T 490
47_BF.ES.08.P1942 ----C---------G-----------------------------------------TC--------------------------------------------------------------G--------------------------------C---T----G------- 482
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------GGC-G------T----------------A---T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T----GT--A-T--CA--------------------------C---T-------A---T 248
49_cpx.GM.03.N26677 ---C------G-C-G------C----------------------G---A-------------C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------G-T--CA-A----------------------------------------- 472
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --G-------G------------------------------------------------C--C-----------------------------C-----G-----------------------T----------------R-----------------T---------G-- 244
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------C-GA-G------T----------------A---T-R---A--------C----C--------K---------G-------A---CA-------A-A-A----T----RT--A-T--CA---------------------A------------C-------T 354
53_01B.MY.11.11FIR164 ----------GSA-------------------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-G-----A---CA-------A-A-A----A----G---R-T---A---------------------A------RC-----CT------ 383
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------G-C-------------G--------------A----------A-------------------------T---------------A-----------A-------------G---------------------G-T------------TC----------- 436
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----------GGC--------C----------------A---T-G--GA--------C----C--------A---------A-------A---CA----C-GA-A-A----T----GT--A-T--CA------------------------------T-------A---T 353
O.BE.87.ANT70 --G-------G-C-------CT----------------A-----G---A--------TG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA-GC-G--ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--CG--A---T 1088
O.CM.91.MVP5180 --GGC-----GGC--------T----------------------G---A---A----TG---------T--A--------TG-------TAC-GAG---C-G--ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G-----G--C--G-A---TC-C-GG--CG--A---- 1063
O.CM.98.98CMA104 --G-------G-C--------T----------------------G---A-------TTG--------AG--AC-------TG-------TAA-GAGA--T-GT-ACA----T--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A---- 520
O.FR.92.VAU --G--------GC--------T--A---------------G---G--CA----T---TG--------AG--AC-------TG-------TAA-GA----C-GT-ACA----T--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GTAG---C-C-GG--CG-TA---- 597
O.SN.99.99SE_MP1299 --G-----C-G-C--------T----------------------G--CA---C----TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAGA--C-GT-ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C--TA---- 1090
O.US.10.LTNP --G-------G-C--------T----T-----------------G---A--------TG--G-----AG--A--------TG----G--TAA-GAGA-GC-GT-ACAG---T--G-G---G-T--CA-A-----G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A---- 1009
O.US.97.97US08692A --G-------GGC--------T----------------------G--CA--------TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAG---C-GT-ACAG--AT--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-Y-GG--C---A---- 485
N.CM.02.DJO0131 --------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GAGC------GCC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CGCA-----G-------G---GC-C--C--------CG-CC---- 507
N.CM.04.04CM_1015_04 --------C---A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GC-C-------AC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CA-T-----G-------G---GC-C--C--------Y--CA---- 509
N.CM.06.U14842 -----G--C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G-CC------GCC--GT-R--AAAT--AT--G-----G-T--CA-T-----G-------G---GC-C--T--------CR-CT---- 508
N.CM.95.YBF30 --------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G--C------GCCA-GT----AAAT--AT--G-----G-T--CA-------G-----------GC-C--T--------CG-TC---- 595
N.CM.97.YBF106 --------C-G---G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GA-T------GCC--GT--A-AAAC--AT--G-----G-T--CA-------G-------G---GC-C--T--G-W---C--CC-G-- 596
N.FR.11.N1_FR_2011 --------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G--------KGTC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CA-------G-------G---GC-C--T--------C--CT---- 402
P.CM.06.U14788 -----------GC--------G----------------A-----G---A----T---TG---------G--TA-G------G-G--------CGA-A--T--T-A-AG---T--G-----G-T--CAGA-----C--Y--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T 523
P.FR.09.RBF168 ----------TGC-------------------------A-----G---A----T---TG--------AG--TA-G------G-----------GA-A--T--T-A-AG---T--G-----G-T--CAGA-----T--T--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T 1081
CPZ.CD.06.BF1167 ---------CTTA----G---C----G-----CG---AT--AT--C-G--------TT-G-----C------A-G------G----T--T--C---A-G--CA-TATG--A--CTC------AG-AG-A-T---G---CC----A-A-TC--C----T---C--CA-T-- 1046
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------C-TGA-G------T----------------A-----G---A-------TTG---C-----T--AA-G----ATG-------T---GAGA-GT--T--AA-------G-----G-T---A-------G-------G---GC-C--T----T---C--TT-G-- 606
CPZ.GA.88.GAB1 ----G-----TGA-G------T----------------------G---A--------TG-G-C--C--G--AA-G----GTAAG-----A----CTA--T-GT-ACA---AT--G-G---G-T--CA-A-----C-------G---GC-G--C--G-T---C--TC-G-- 1074
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----G--CTT-A--------C----------CG-A--C-----C-----C-----GA-G-----C--T--TA-G----ACAA---------CT-GA----CA-CCTC--------G--C--AA-AG-C-TT--C--TCC----A-AGTC--C--G--C--C--T--CTG 597
CPZ.US.85.US_Marilyn -----G----TGA-G------T----T-----------------G---A----T--TTG---C--A--T--AA-G------G----C------CTC---T--T-AAA----T--G-----G-T--AA-A--------G----GC--GC----GC-C-T---C--CT---- 1079
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B.FR.83.HXB2 AACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGGATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGACAAGATAGAGGAAGAGCAAAACAAAAGT.........AAGAAA.........AAA...GCACAGCAA.................................GCA.......... 1143
Gag __T__L__Y__C__V__H__Q__R__I__E__I__K__D__T__K__E__A__L__D__K__I__E__E__E__Q__N__K__S__.__.__.__K__K__.__.__.__K__.__A__Q__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__.__.__.__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------------A--------------TG--------------------Y----T--A---------ATAA----T--G--C.........---C--.........-GG...A-T--A--G.................................---.......... 354
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---------------A-------------G-G-G--G--------------------T--A--------GATA-----T--G--C.........---C--.........-GG...A--------.................................---.......... 354
A1.ES.06.X2110 -GT------------A---------------G--------------------G----T--A--------GATA-----G-----C.........---C--.........-GG...A-T--A--G.................................---.......... 387
A1.IT.02.60000 ---------------A------C-------TG-------------------------T--A---------ATA-----T--G--C.........---C--.........--G...A-C--A--G.................................---.......... 1154
A1.KE.06.06KECst_001 ------------C--A--C---CAAC---GTG---G---------------GC----T--A---------CT------T--G--C.........---C--.........--G...A----AA-G.................................---.......... 355
A1.RU.11.11RU6950 ---T-----------A------C----------------------------------T--A---------ATA-----T--G--C.........---C--.........--G...A-C--A--G.................................---.......... 685
A1.RW.07.pR463F -GT---------C--A----G--A------TG-------------A-----------T--A---------ATA-----T------.........---C--.........--G...A---CA--G.................................---.......... 1164
A1.SE.95.SE8538 ---T----GG--C--A------C-------TG----G---------------C----T--AT--------ATA-----G--G--C.........---C--.........--G...A----A--G.................................---.......... 348
A1.TZ.01.A341 ---------------A------C-------TG--------------------C----T--A---------AT------T--G--C.........C--C--.........--G...A----A--G.................................---.......... 348
A1.UA.01.01UADN139 ---------------A------C------------G--------------G------T--A---------ATA-----T--G--C.........---C--.........--G...A-------G.................................T--.......... 348
A1.UG.07.p191845 ---------------A--------A-----AG-------------A------C----T--A---------TT------G----AC.........---C--.........--G...A----A--G.................................-T-.......... 1182
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------------A--------------TG-------------------------T--A---------ATA-----T--G--C.........---C--.........--G...A-------GGCAGCCGCAGCCCAG..................---.......... 590
A2.CD.97.97CDKTB48 -GT------C-T---T-------A-------G--------------------C----T--A-----------A---------T-C.........---C-G.........--G...A-------G.................................---.......... 490
A2.CM.01.01CM_1445MV -GT------C-A---A-------AA------G-------------------CC----T--AT-------G------------TAC.........---C-G.........--G...A-------G.................................---.......... 348
A2.CY.94.94CY017_41 -GT------C--G--A---------G----TG--------------------C----T--A-----------A------...............---C-G.........---...A-------T.................................---.......... 506
B.AR.04.04AR143170 -GT--------T---A--C-G--A-G-----G----G-----------T--------G---C----------A--------G---.........C--C--.........--G...A--------.................................--G.......... 350
B.AU.04.PS1038_Day174 -GT------------A------GA-------G--------------------C--------------------------------.........------.........--G...---------.................................---.......... 354
B.BO.09.DEMB09BO001 -GT----------------------------G----------------------------A------------------------.........------.........--G...---------.................................---.......... 512
B.BR.06.06BR1119 ------------------------------C--------------------------T--A-----------A-----T------.........------.........---...-A------G.................................---.......... 560
B.CA.07.502_1191_03 -GT------------A-----------------------------------------A--------------A----G-------.........------.........--G...-T-------.................................---GCAGCC.... 570
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -GT--------------------A-------G-------------A-----------G--------------------T------.........------.........--G...-T-------.................................---.......... 354
B.CN.10.DEMB10CN002 ------------------------------TG---G----------------C----T---------------------------.........------.........--G...---------.................................-A-.......... 509
B.CO.01.PCM001 -GT------------A---------------G--------------------C----T-G-------------------------.........------.........---...---------.................................---.......... 348
B.CU.99.Cu19 -GT--------------------A-------G---------------------------G---------G---------------.........------.........---...-------T-.................................---.......... 684
B.CY.09.CY266 -GT------------A---------------G-------------------------T--------------A------------.........------...............---------.................................---......GCAA 355
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------------------------------G-------------------------T--------------------------C.........------.........-GG...-------C-GCAGCAGCTGGTGCAGGAAAC.........ACA---.......... 378
B.DK.07.PMVL_011 -GT------------A-----------------------------------------G--A------------------------.........------.........--G...-T---A---GCGGCA...........................--G.......... 508
B.DO.05.05DO_160884 -GT---T--------A--------------C----G---------A------------------------------------G--.........------.........---...---------.................................-AG.......... 348
B.ES.09.P2149_3 -GT------------------------G---G-------------A-----------T-TA------------------------.........-C----.........--G...---------.................................---.......... 599
B.FR.08.DEMB08FR002 -GT------------A-----------T--TG----------A------------------------------------------.........------.........---...---------.................................---.......... 499
B.GE.03.03GEMZ004 -GT-------------------G--------G-------------------G--------A-----------------------C.........---G--.........--G...-T-------.................................---.......... 348
B.HT.05.05HT_129389 ---------------A--C----A-------G--------------------C----T-G---------G------------T--.........------.........--G...-----A---.................................---.......... 348
B.JM.05.05JM_KJ108 -GT---------------------------T--------------------------G---------------A----T------.........------.........--G...ATG------.................................---.......... 348
B.JP.05.DR6538 -GT------------A-------AA----C----C----------------C-----G---------------------------.........------.........--G...-----A---.................................---.......... 1147
B.KR.07.07KYY4 -GTT-----------A------------------------------------C----T---------------------------.........------.........--G...---------.................................---.......... 809
B.NL.00.671_00T36 -------------------GC----------G-------------------------A--A-----------A------------.........------.........CGG...---------GCACAGCAA........................---.......... 678
B.PE.07.502_2649_wg8 -GT------------------------------------------A---------------------------------------.........------.........--G...--------C.................................A--.......... 555
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------------A-------A-------G----------------------------------------A----C-------.........------.........--G...---------.................................---.......... 348
B.RU.11.11RU21n -GT---------------------------TG-------------------------T--A------------------------.........------.........-GG...---------.................................---.......... 687
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------------A--G--------------------------------------G---------------------------.........------.........--G...---------.................................A--.......... 495
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------------A-------A-------G----------------------------------------A------------.........------.........---...---------.................................---.......... 348
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---T---------A-A-------A------------------------C--------A---------------------------.........------.........---...---------.................................---.......... 1142
B.UA.01.01UAKV167 -GT------------A-------A---------------------A--------------------------------------C.........------.........--G...---------.................................---.......... 348
B.US.11.ES38 ----------------------G-------TG----------------------------A------------------------.........------.........---...-------C-.................................---.......... 1066
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------------A-----G-A-------------------------------------------------------------.........------.........---...---------.............................................. 345
B.VE.10.DEMB10VE001 --------------------G-GAC-----AG---G---------------------T--------------------T--C---.........------.........--G...---------.................................---.......... 495
B.YE.02.02YE507 -GT-------------------CA------TG-----------------------------------------------------.........------.........---...---------.................................---.......... 348
C.AR.01.ARG4006 ---T-----------A---GC--AA---------CG---------A-----C--------A---A-----------G-A------.........C--C--.........---...A-------G.................................---GAA....... 351
C.BR.07.DEMC07BR003 -GTT-----------A---G---A-------G--CG---------------A--------A---A-------A------------.........-G-C-G.....................--G.................................---GAA....... 499
C.BW.00.00BW07621 ---T-----------A---A---A------TG--CG------------G--A------C--------A----A------C-----.........C--C--.........---...A-------G.................................---GAA....... 523
C.CN.98.YNRL9840 ---T-----------A---G--G-------AG--CG---------A-----C--------------------A----------T-.........C--C--.........---...A-------G.................................---AAA....... 357
C.CY.09.CY260 ---T-----------A---GC-G--------G--CG---------------C--------------------A------------.........C--C--.........---...A--------.....................AAAACACAGCAG-T-GAA....... 369
C.ES.07.X2118_2 -GTT---CG------A---G-C--------TG--CG---------------C---------------RG---A------------.........C-AC--.........---...A-------G.................................---GAA....... 589
C.ET.02.02ET_288 ---T-----------A---G--G-------T---CG---------------C-------G------------A---------GTG.........C--C--.........---...A-------G.................................---GGA....... 351
C.GE.03.03GEMZ033 ---T-----------A---A--G--------G--CG------------C--C-----T--------------A-----GG--T--.........C--CG-.........---...A-------G.................................---GAA....... 351
C.IL.98.98IS002 ---T-----------A--CA-G-AC------G---G---------------CC----T--------------A-G----------.........C--C--.........---...A-------G.................................---AAA....... 492
C.IN.03.D24 ---------------A---G--G--------G--CG---------------C-----------------G--A-----G---T--.........C--C--.........---...AT------GCAGCAAAAAACACAGCAG...............---AAA....... 1185
C.KE.00.KER2010 ---T-----------A---A-T-A------AG--CG---------------C--------------------A------------.........C--C--.........---...A-------G.................................-G-AAA....... 351
C.MM.99.mIDU101_3 ---T-----------A---TC-G-------AG--CG---------A-----C--------------------A----------T-.........---C-..........---...A-------G.................................---AAA....... 524
C.MW.93.93MW_965 ---------------A---GC--AC---------CG---------------C--------------------A------------.........C--C--.........---...A----AA--.................................---GAA....... 351
C.SN.90.90SE_364 ---T-----------A------GAC---A--G--C----------------C--------------------A------------.........C--C--.........---...A-------G.................................---GAA....... 351
C.SO.89.89SM_145 ---T-----------A---G---A-------G--CG---------------C--------------------A------------.........C--C--.........---...A-------G.................................---AAA....... 351
C.TZ.02.CO178 -GTT-----------A------G-----------CG---T-----------C--------------------A---------T--.........C--C--.........---...A-------G.................................---AAA....... 351
C.US.98.98US_MSC3018 ---T-----------A---A--G--------G--CG---------------C-----T--------------A------------.........C--C--.........---...A-------G.................................A--AAA....... 351
C.UY.01.TRA3011 ---T---------------G---A-------G--CG---------------C--------A---A-------A----------AG.................................-----G.................................---GAA....... 339
C.YE.02.02YE511 ---T--T--C-----A---A--GAC----CAG-G-----------------C--------A-----------A------------.........C--C--.........---...A-------G.................................---ACA....... 351
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ---T-----------A---G--G-------TG--CG---------------C--------------------A------------.........C--C--.........---...A-------G.................................---AAA....... 510
C.ZM.02.02ZM108 -GTT--T--------A---G-----------G--CG---------------C--------------------A-----G---T--.........C--C--.........---...AT---AGC-CAGCAG...........................---GAA....... 1151
D.CD.83.ELI ---------------A---A--G-A-----TG-------------------------A-----G---------------------.........------.........--G...---------.................................---.......... 689
D.CM.10.DEMD10CM009 ---T-----------A---A----A-----TG----G-----A--A-----------A--------------A-----G--G-T-.........------.........-GG......G-AGC-.................................---.......... 506
D.CY.06.CY163 ---A-----------A--GGC-G-A-----------G--T--A--------------A--------------A--------C---.........------.........---...---------.................................---.......... 354
D.KE.97.ML415_2 ------T--------A------------A--G--GC------------------------------------A----C-------.........------.........--G...---------.................................---.......... 609
D.KR.04.04KBH8 ---------------A---G----A---A-TG----G-----------------------A--------G--A------------.........--A---.........---...---------.................................---.......... 1102
D.SN.90.SE365 ---------------A---G---A-------G--------------------G----A-----G--------A-G------G---.........------.........--G...-T-------.................................---.......... 1142
D.TD.99.MN011 ---A-----------A---G---A----C--G----G--------------------T--------------A------------.........------.........---...---------.................................-T-.......... 361
D.TZ.01.A280 -------------------AG--A-------G-------------------------A--AT---------------C-------.........------.........--G...---------.................................---.......... 338
D.UG.08.p191859 ---------------A---GC---A---A-AG--GC---------A--------------A-----------A---GC-------.........------.........--G...---------.................................---.......... 1161
D.YE.02.02YE516 ---A-----------A---G---------G-G----G--------------------T--------------A----------T-.........------.........--G...----C----.................................---.......... 348
D.ZA.90.R1 ---------------A---G----------TG-----------C----------------------------A------------.........-----G.........--G...---------.................................---.......... 489
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -GT--------T---A-------A-GA----G----G--------------------G---C----------A--G--T------.........C--C--.........---...A-GA-A---.................................--GGCA....... 255
F1.AR.02.ARE933 -GT--------C---A--------------AG----G--------------------G---C----------C-----T------.........C--C--.........--G...AG-------.................................--G.......... 452
F1.BE.93.VI850 -GT--------A---A---------GC--G-G---C-------------------------C----------A------------.........C--C--.........--G...A--------.................................--G.......... 498
F1.BR.07.07BR844 -GT--------T---A-------A-G-----G-------------------------A---C----------A---------T--.........C--C--.........-GG...A--------AAGACGCAACAA.....................--G.......... 918
F1.CY.08.CY222 -GT--------A---A-----G-A-------G----G--------------------A---C------C---A----C---G---.........C--C--.........--G...A--------.................................--G.......... 354
F1.ES.11.DEMF110ES001 -GT--------A---A---------G----TG----G--------------------T---C-----A-----------------.........C--C--.........-C-...A--A-----.................................--G.......... 494
F1.FI.93.FIN9363 -GT--------T---A-------A-------G----G--------------------T---C----------A------------.........C--C--.........--G...A--------.................................--GGCAGCT.... 490
F1.FR.96.96FR_MP411 -GTT-----------A-------A------------G--------------------G---T-------G--A---------G--.........C--C--.........--G...A--------.................................--G.......... 354
F1.RO.96.BCI_R07 -GT------------A---------G-----G----G--------------------G---C----------A---CG-------.........C--C--.........--G...A--------.................................--G.......... 1182
F1.RU.08.D88_845 -GT--------A---A------------CCTG-------T-----A-----------G---T-----------------------.........C--CG-.........--G...C----A---GCAGCAGCAGCAACA..................---.......... 614
F2.CM.10.DEMF210CM007 -GTT-------A---A--------A-----AG-------------------------T---C--C-------A---G--------.........C-----.........---...A----A--G.................................---.......... 508
F2.CM.97.CM53657 -GT--------A---A------------A-A---GG---------------------T---C--C-------A---G--------.........C--C--.........---...A----A-C-.................................---.......... 348
G.BE.96.DRCBL ---------------A-------A-------G---G---------A--G---C----GG-AG-G--AA-GATA-----G--G---.........C--C--.........---......G-AA-C.............................................. 1122
G.CM.10.DEMG10CM008 ---T-----------A----G----------G-------------A------C----TG-A-----AA-GATA---C-G--G---.........C--C--.........---...A-------G.................................---.......... 527
G.CN.08.GX_2084_08 ---------------A-------A-------G-----------C-A------A--A-GG-AG-G--AA--ATAAR-C-G------.........C--C--.........GR-...------A-G.................................---.......... 380
G.CU.99.Cu74 ---------------A-------A-------G-------------A------C----GG-AG-G--AA-G-CA-----G------.........C--C--.........---...A-G------.................................---.......... 756
G.ES.09.X2634_2 ---A-----------A------G--------G-------------A------C----TG-AG----AA-GATA-----G---G--.........C-----...............AA------G.................................---.......... 617
G.GH.03.03GH175G ---------C-----A--------A-----AG-------------A------C----G--AG-G--AA--CTA-----G--T---.........C--C--...............AA------G.................................---.......... 1183
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------------A----CC-A-------G----G--------A------C----GG-AG----AA-GATA-----G------.........C--C--.........---...AT------G.................................---.......... 545
G.NG.09.09NG_SC62 ---------------A-------A-------G-------------A------C----GG-AG-G--AA--ATA-----G------.........C--C--.........G--...AA----A-G.................................---.......... 350
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B.FR.83.HXB2 AACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGGATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGACAAGATAGAGGAAGAGCAAAACAAAAGT.........AAGAAA.........AAA...GCACAGCAA.................................GCA.......... 1143
Gag __T__L__Y__C__V__H__Q__R__I__E__I__K__D__T__K__E__A__L__D__K__I__E__E__E__Q__N__K__S__.__.__.__K__K__.__.__.__K__.__A__Q__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__.__.__.__
G.PT.x.PT3306 ---------------A-------A-------G---G---------A--G---C----GG-AG-G--AA-G-CA--G--A---G--.........C-----...............AA------G.................................---.......... 1089
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------A---------------G-------------A------C----AG-AG-G--AA-GATA-----G------.........C--G--.........---...AT------G.................................---.......... 546
H.BE.93.VI991 -GT---------C--A--------A-----TG-G----------------------GG------------ATA--G--T--G-AC.........---C--.........-G-...A-------GGCCCCA...........................---.......... 535
H.BE.93.VI997 G-----------C--A-T------A------G------------------------GG------------ATA-----------G.........C--C--.........---...A--------.................................---.......... 470
H.CF.90.056 -GT---------C--A----G--AA-----TG-G--------------G--------T------------ATA------------.........C--C--.........---...A--------.................................---.......... 490
H.GB.00.00GBAC4001 -GT------------A-----G-AA------G--C----T----GT---------A-T---G--A----GATA--G-----G-AC.........C--C--.........-C-...A-------G.................................---.......... 664
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------------A---T-G--------C----G------------G---------------------CTTT----------C.........---G-G.........---...--TA--A--.............................................. 338
J.CM.04.04CMU11421 ------------C--A---G-GGRS------G-----------------R--------------------CTA-----G--G-AC.........---C--.........C-G...------A--.................................---.......... 661
J.SE.93.SE9280_7887 ------------C--A-----G--------A-------------T------------G------------ATT--------G-AC.........--AC-G.........C-G...------A--.................................---.......... 466
J.SE.94.SE9173_7022 ------------C--A-----G------------------------------------------------ATT----------AC.........--AC-G.........C-G...A-----A--.................................---.......... 467
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------G-----------T---C--G---GG--------------C--------AC----------A-------G--C-.........C--C--.........--G...A--------.................................-G-.......... 354
K.CM.96.96CM_MP535 -GT--------T---A-------A-------G-------------------C--------AC----------A------------.........C--CG-.........--G...A----A---.................................-A-.......... 354
01_AE.AF.07.569M --------GG--C--A--C------------G-------------------------T--A-----------A-----G--G--C.........CG-C--.........--G...A-------G.................................---.......... 355
01_AE.CN.09.1119 -GT-----GG-----A--C-----------AG-------------------------T--A----------TA-----T--G--C.........C--C--.........--G...A-------G.................................---.......... 383
01_AE.HK.04.HK001 --------GG--C--A--C------------G-------------------------T--AT--------ATA-----T--G-AC.........C-----.........--G...A-------G.................................---.......... 520
01_AE.JP.x.DR0492 --------GG--C-----C------------G---GG--------------------T--A----------TA-----T--G--C.........C--C--.........--G...A-------G.................................-G-.......... 1161
01_AE.TH.04.BKM --------GG--C-----C--G---------G-------------A--------------A----------CA-----T--G---.........C--C--.........--G...AA-------.................................---.......... 1104
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------T-GG--C--A--------------AG-------------A-----------T--AC-G-------TA-----T--G--C.........C--C--.........---...A------GG.................................---GCA....... 582
01_AE.TH.90.CM240 --------GG--C--A--C------------G-------------------------T--A----------TA-----T--G--C.........C--CG-.........--G...A-------G.................................---.......... 708
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------C--A--C-G----------G-------------------------T--A----------TA-----T--G--C.........C--C--.........--G...A-------G.................................---.......... 407
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -GT---T-T------A--CAG---------------T--------------C-----T--A---------AT------T--G--C.........--AC--.........--G...--------G.................................---.......... 523
02_AG.ES.06.P1261 ------T-GG--C-----------------A--------------------C-----T--AT--------ATA-----T-----C.........-CAC--.........GGG...A-------G.................................---.......... 595
02_AG.FR.91.DJ263 ------T-GG--C--A---A----------C--------------------C-----A--A----------TA-----T--G--C.........---C--.........--G...A-------G.................................---.......... 506
02_AG.GH.03.03GH181AG ------T-GG-----A--------------A--------------------C-----T---T---------TA-----T--G--C.........--AC--.........--G...A-------G.................................---.......... 1179
02_AG.LR.x.POC44951 ------G-GG-----A----G----T----C----C---------------C-----T--A---------AT------T--G--C.........---C--.........--G...A-------G.................................---.......... 1153
02_AG.NG.x.IBNG ------T-GG--C-----------------C--------------------C-----T--A--G------ATA-----T--G--C.........---C--.........--G...-T------G.................................A--.......... 683
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------T--------A-----G--A-----AG-------------------C-----T--AT--------ATA---G-G--G--C.........--AC--.........--G...A-------G.................................---.......... 355
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -GT---T-----C--A---------T----AG-------------------C-----T--A---------ATA-----T--G--C.........---C--.........-G-...A-------G.................................---.......... 355
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------T-GG--C--A--------------T---C-------------G--C-----T--A----------T------T--G--C.........---C--.........--G...A-------G.................................---.......... 348
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------A------C----------------------------------T--A---------ATA-----T--G--C.........---C--.........--G...A-C--A--G.................................---.......... 375
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------GG--C--A--------A-----TG--C----------------------T--A---------ATA----GT--G--C.........---C--.........--G...A-------G.................................---.......... 509
05_DF.BE.x.VI1310 ---------------C---G-----------G-G-----------------------A---------------------------.........--A-G-......AAA--G...---------.................................---.......... 522
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------------A------------A-AG---C---------------CA----T--A---------ATA-----G--G--C.........---C--.........--G...-----T--G.............................................. 1168
07_BC.CN.98.98CN009 ---T-----------A---AC-GA------TG--CG---------A-----C--------------------A----------T-.........C--C--.........---...A-------G.................................---AAG....... 493
08_BC.CN.06.nx2 -GTT-----------A---G---AA-----C---CG---------A-----C--------------A-----A-----T---T--.........C--C-G.........---...A-------G.................................---AAA....... 1103
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------------A-------A-------G---G---------------G-----T--A---------ATA---GGT--G--C.........---C--.........--G...A-------G.................................---.......... 354
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------A---G--------A--G--GC------------------------------------A----C-------.........------.........--G...---------.................................---.......... 522
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------C--A-----GCA-------G---G------------G--------T--A---------ATA-----T--G--C.........---C--.........--G...A-------G.................................---.......... 519
12_BF.AR.99.ARMA159 -GT------------A-------A-------G----G--------------------G---C----------A------------.........C--C--.........---...A--------.................................--G.......... 1163
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------------A--C------------G-------------A------C----GG-AG-G--AA-G-TA-----T-GC--C.........C--C--.........-G-...A-------G.................................---.......... 521
14_BG.ES.05.X1870 ---A-----------A-----------------------------A------C----GG-AG-G--AA-G-CA--G--G------.........C-----...............AA---A--G.................................---.......... 616
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------GG--C--A--AA-C---------G-------------------------T-------------TA-----T--G-AC.........C--C--.........--G...A-------G.................................---.......... 551
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------A--------A------G---G----------------C----T--AT----------A---------CAC.........---C-G.........--G...A------CT.................................---.......... 510
17_BF.AR.99.ARMA038 -GT--------A---A-------A-G----TG----G--------------------G---C----------A--G---------.........-G-C--.........--G...A--------GCAGCAGCTGACAAGACACAGCAA.........--G.......... 372
18_cpx.CU.99.CU76 ---T-----------A-----GG-------TG-------------------C-----T--A---------ATA-----T--G--C.........---C--.........--G...A-------G.................................---.......... 460
19_cpx.CU.99.CU7 --------GG--C--A-----GCA-------G-------------------------T--AT---------TA--G--T--G--C.........---C--.........--G...A-------G.................................-A-.......... 369
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------A-------------G-G-------------A------C----TG-AG-G--AA-GTTA-----G------.........C--C--.........---...ATG--A--G.................................---.......... 618
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------A---GC---A-----TG----------------------------------------A------------.........-----C.........---...--G----C-.................................---.......... 348
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------A------C-------TG-------------------------T--A--------GATA-----T--G--C.........---C--.........--G...A-------G.................................-G-.......... 348
23_BG.CU.03.CB118 ---------------A---------------G-------------A------C----TG-AG-G--AA-GTTA-----G------.........C--C--.........---...ATG--A--G.................................---.......... 592
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------------A-------A-------G---G---------A------C----TG-AG-G--AA-GTTA-----G------.........C--C-G.........---...-T---A--G.................................---.......... 603
25_cpx.CM.02.1918LE -GT------------A-----G--A-----TG-------------------------T--A--------GATA-----T--G-AC.........---C--.........--G...AA------G.................................-A-.......... 348
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -GT------C-----A------------A-TG----------------------G--T--AG--------AT----------...........................---...--------G.................................---.......... 1154
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------------C--A--------A-----TG-------------A------C----GG-AG-G--AA---TA-----G--C--G.........C--C--.........---...A-------G.................................-A-.......... 1146
28_BF.BR.99.BREPM12609 -GT---------------C----A---------------------------------------------G---------------.........------.........--G...---------.................................---.......... 512
29_BF.BR.01.BREPM16704 -GT---------------------------T--------------------------A---------------------------.........----C-.........---...---------GCAGCGGCTGGCACAGGAAATAGCAGACAGCAA---.......... 547
31_BC.BR.04.04BR142 ---------------A---G---A-------G---G---------------A--------A---A-------A------------.........C--C--.........---...A-------G.................................---GAAGCA.... 606
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------------A------------A-AG--GC----------------C----T--A---------ATA-----T--G--C.........---C--.........--G...--------G.................................---.......... 793
33_01B.ID.07.JKT189_C --------GG-----A--C------------G-------------------------T--A--G--A---ACA-----T-----G.........C--C--.........--G...A-------G.............................................. 453
34_01B.TH.99.OUR2478P --------GG-----A--C---G-------TG-------------------------T--AT---------TA-----T--G---.........C--C--.........--G...A-------G.................................---.......... 348
35_AD.AF.07.169H ------------C--A------CA-----CA--------------------------T--A---------ATA-----T-----C.........---C--.........---...-----AA-G.................................A--.......... 355
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------A------C-------TG-------------------------T--A------A-GTTA----GT--C--C.........---C--.........--G...A-------G.................................---.......... 348
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------GG-----A--C---C-------TG---G---------------------T--AT---------TA-----T...............---C--.........--G...A-------G.................................---.......... 342
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -GTT-----C-T---A--------AG----TG----G--T------------C----A---C----------A-----G------.........C--C--.........--G...A--------.................................--G.......... 569
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -GT--------A---A-------A-G-----G-------------------------T---C-----------------------.........------.........--G...---------.................................--G.......... 617
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------------A-------G-----------------------------------------------------.........------.........-GG...--G------.................................---GCC....... 629
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------------A-------A------TG---G-------------------------------------------------.........------.........--R...---------.................................---.......... 672
43_02G.SA.03.J11223 M-----T-GG--Y--A--------A-----C--------------------C-----T--AG--------AT------T--G--C.........--AC--.........--G...A-------G.................................---.......... 677
44_BF.CL.00.CH80 -GT--------T---A---------G-----G----G-----A--------------G---C----------A------------.........C--C--.........--G...---------AAGACACAGCAA.....................--GGCCGCT.... 600
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------A--------------TG-------------A--G-----------A---------ATA-----T--G--C.........---C--.........--C...A-------G.................................---.......... 1135
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -GT--------T---A-------A-G-----G----G--------------------G---C----------A------------.........C--C--.........--G...A--------.................................---.......... 596
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------A---C--TG-------------------------T--A------------------------.........------.........--G...-T-------.............................................. 585
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------TG--C-----C--G---------G----G--------A------C----T--A--T------AT------G------.........C--C--.........--G...A-------G.................................---.......... 354
49_cpx.GM.03.N26677 ---------------A---------------G-G--------------G--G-----T--A---------ATA-----G--G--C.........---C--.........GGG...A-G-----G.................................---.......... 578
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -GT--------------------T------TG----------A--------C-----T---------------------------.........------.........C-G...---------.................................---.......... 350
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------GG-----A--C--G--------TG-------------------------T--A--G--R----CA-----T--G--C.........---T-C.........--G...A-------G.................................---.......... 460
53_01B.MY.11.11FIR164 -GT-----GG-----A--C------------G----W--T-----------------T--A--G-------MA-----G---G--.........C--C--.........--G...A-------G.................................---.......... 489
54_01B.MY.09.09MYSB023 -GTT-----------A--------A------G-------------------------T--A----------CA-----R--GG--.........C--C--.........--G...AA---A--G.................................---.......... 542
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------GG--C--A--C-----------TG-------------------------T--AT---------TA-----G--G--C.........C--C--.........--G...A-------G.................................---.......... 459
O.BE.87.ANT70 -GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATGGGG-GC--G.........---TCT.........................................................--G.......... 1182
O.CM.91.MVP5180 -GTA----GG--C--T--CA-C--AT-T--C--CCG---T--AC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATGGCA-GC--G.........---TCT.........................................................---.......... 1157
O.CM.98.98CMA104 -GTG----GG-----T--CA-C--AT-TA-AG-TG-G--T--GC--C-G--AA--C-A---C--AGA-----AA-GGGGGGC--G.........---TCT.........................................................--G.......... 614
O.FR.92.VAU -GTG----GG-----T---A-C--ATATA-AG-TG----T--AC--C-G--AG--AGA--AT--A----G--AATG--G-----A.........---CCT.........................................................-TC.......... 691
O.SN.99.99SE_MP1299 -GTG----GG-----T--CA-C--A--TA-AG-TG----T--GC--C-G--AA--C-G--AC--A------TAATGGGG-GC--G.........---TCT.........................................................---.......... 1184
O.US.10.LTNP -GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TGG------GC--C-G--AA--C-A--AC--A------T-ATGGGG-GC--G.........--ACCT.........................................................--C.......... 1103
O.US.97.97US08692A -GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--A------TCATGGGG--C--G.........---TCT.........................................................--G.......... 579
N.CM.02.DJO0131 -GTT--T--------C---AGT-AC---C--G--C-CA-T--AC-A--G--G--G---------A-A--GATAA--G-G----AGGAACGGCAC---TCC...GAGCCA---...AAC-CAG--.................................---.......... 628
N.CM.04.04CM_1015_04 -GTT--T--------C---AGT-CA---CC-G--CTCA-T--AC-A--G-----G---------A-A--GA-AA-GG-AC-GCAC.........---TCT...GAGGCA---...AAT-CAG--.................................---.......... 621
N.CM.06.U14842 -GTT--T--------C---A-T-AA-G-C-----C-TA-T--AC-A--------G---C-C---A-A--G-TAA-GG-AC-GCAC.........---CCC...AAGCCA---...-AG-CAG--.................................---.......... 620
N.CM.95.YBF30 -GTT--T--------C---AGT------C-----C-CA----AC----------G---------A-A--GA-A--GG-AC-GCAC.........---CCC...GAGCCA---...AAC-CAG--.................................---.......... 707
N.CM.97.YBF106 -GTT--T--------C---AGT-AC---CC-G--C-CA-T--AC-A--G---------------A-A--GA-A--GG-AC-GCAC.........---TCC...GAGCCA--G...AA--CAG--.................................---.......... 708
N.FR.11.N1_FR_2011 -GTT--T--------C---AGT--A---TC----C-G--T--AC-A-C------G---------A-A--GA-AA-GG-AC-GCAC......AAGC--CCC...GAGCCA---...AAC-CAG--.................................---.......... 517
P.CM.06.U14788 -GTTY-A-GG-----T--CA----A----------GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGC-G-----A.........------.........................................................A--TCAGAG.... 623
P.FR.09.RBF168 -GTTT-A-GG-----T--CAG---AG-R--T----GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGC-G-G---A.........------.........................................................---CTAGAG.... 1181
CPZ.CD.06.BF1167 -GTGT-AC----CA-A---G--G-AGA-A-A--TC-G-----TG-A-C---AG--A-A-TTG-GA-A--GA-A-T---A-T--CG.........-GC-GT...GAAACA-C-GGAAATG--G--..............................ACC---AAAGGGAAAA 1174
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -GT---T-GG-----A---A-G--A-----AG-GG-------AC-AC-G------C-G--AC-GA-A-CT-CCGTG---CC-GAA.........C--GGT...GAA.........A---CA....................................T--.......... 709
CPZ.GA.88.GAB1 -GTA--G-GG--CA-A---AGTGAC--CACTG--G-------AC--A-----C----AC--C--A--CGGC-T--TGGAG--............C-AC-GAGC............AA-ACTG--.........AGTAACTCAGGA............AGC.......... 1189
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 T--A--A-T------A--CGC-G-AGA-A--G--CGG-----GG-A-----CG-TA-A-TTG-GA-A-T-A-A-T--CT-C-GTA......AAAG-TG-T...GCCGCAGCG...A--TCTAGCGGACAAGGTCAGAATGCAGGA.....................GGAA 734
CPZ.US.85.US_Marilyn GGT---T-GG-----C--CAGT---G-GACAG-GG-G--T--GC--C-G--C----TG--AC-GA-A--G-TAGTGC-GTTGCAG......AAAC-AC-G...GAAGAA---...-A---A--GCAACAG........................GAG---AGT....... 1206
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B.FR.83.HXB2 .....GCAGCTGACACA...............GGA.....................CACAGCAAT...CAG......GTCAGCCAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGGTACATCAGGCCATATCACCTAGAACTTTAAATGCATGGGTAAAAGTA 1263
Gag .__.__A__A__D__T__.__.__.__.__.__G__.__.__.__.__.__.__.__H__S__N__.__Q__.__.__V__S__Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__V__H__Q__A__I__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__V_
A1.AU.03.PS1044_Day0 .....------------...............---.....................A-----GGC...A--......--------------------------A--TGCA------------A----Y--AAA-T-G--------------------------------- 474
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .....A--A--A-----...............---.....................AG-----GC...AGT......-----T--------------------A--TGCA--A---------A----C---AATT----------------G------------------ 474
A1.ES.06.X2110 .....------------...............---.....................A-----GG-...A--......--------G-----------------A--TGCA--A-----G------------AA-T-G--------G-----------------G------ 507
A1.IT.02.60000 .....--GA---G----...............---.....................AG---A-GC...---......-----T--------------------A--TGCA--A--------------C---T--T----------G-----G-----------G------ 1274
A1.KE.06.06KECst_001 .....------------...............---.....................A------GC...A--......--------------------------A--TGCA--A---------A----C---AA-T-G--------G--A--G--------------G--- 475
A1.RU.11.11RU6950 .....---A---G----...............---..........................................-----T-----------C--------A--TGCA--A---------A----C---T----G--------G-----G-----------G------ 793
A1.RW.07.pR463F .....-------G-G--...............---.....................A-T----GC............------------------G-------A--TGCA--A------TG------C---AA-T-C--------G-----G-----------G------ 1281
A1.SE.95.SE8538 .....-T----------...............---.....................AG-----GC...A--......--------T---------G-------A--TGCA--A---------A----C---AATT-G--------G-----------------G-----G 468
A1.TZ.01.A341 .....-----C--T---...............---.....................A---A--GC...A--......-----T--------------------A--TGCA--A---------A----C---AATT-G--------G----------------------C- 468
A1.UA.01.01UADN139 .....---A---G----...............---.....................AG-----GC...A--......-----T--------------------A--TGCA--A---------AC---C---T----G--------G-----G-----------G------ 468
A1.UG.07.p191845 .....--------T---...............---.....................A------GC...A--......-----------------------A--A--TGCA--A---------A----C---T-------------G-----G------------------ 1302
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .....------A-----...............---.....................A------GC...---......-----T--------T-----------A--TGCA--C--------------C--AC--C----------G--A--G--------------G--G 710
A2.CD.97.97CDKTB48 .....------------...............---...AGCAGCAGCAGTCAA...A-TTA--GAGGTAGC......AG---T--------------------A--TGCA--A--------------C------G-G--------G-----G-----------C------ 628
A2.CM.01.01CM_1445MV .....-------C----...............---.....................A-T---...............AG---T--G-----T--C--------A--TGCA--A-----------G--C-----------G-----G-----G-----------C------ 462
A2.CY.94.94CY017_41 .....------------...............--G.....................A-----...............AG---T--------T--C--------A--TGCA--A--------------C-----T-----------G--G--G-----C-----C------ 620
B.AR.04.04AR143170 .....----------A-...............--G..........................................-----T--G--------------A-----TC-T-----A-----------C---T-TC-------------------------------G--- 458
B.AU.04.PS1038_Day174 .....-------G----...............---.....................A----T-GC...---......RC------------------------A---C-T-----------------------T--C--------------------------------- 474
B.BO.09.DEMB09BO001 .....--------T---...............---.....................G---A--G-...---......------A------T------------------G-----------------------------G------------------------------ 632
B.BR.06.06BR1119 .....--C---------...............---.....................AG------A...---......-----------------C------------C-----------------------C--T----------------------------------- 680
B.CA.07.502_1191_03 .....A-----------...............---.....................A------GC...AC-......------------------------------C-T--A---------------------T----------------------------------- 690
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 .....---------G--...............---.....................A------GC...A--......-----------------------A------C----------------------AC-------------------------------------- 474
B.CN.10.DEMB10CN002 .....---------G--...............--G.....................A------GC...A--GCCAGC-----------------------A------C-T---------------------C-------------------------------------- 635
B.CO.01.PCM001 .....------------...............---.....................A------GC...---......--------G---------------------C--------------------------T----------------------------------- 468
B.CU.99.Cu19 .....------------...............---.....................AG-----G-...---......-----------------C-----A-----TC-T------------------------T----------------------------------- 804
B.CY.09.CY266 CTTCTA------C----...............---.....................AG--A---C...-C-......------------------------------C-T-----------------------T------------------------------------ 480
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .....---------G--...............---.....................A---A--GC...---......------------------------------C-A------------------------C----------------------------------- 498
B.DK.07.PMVL_011 .....-------G----...............---.....................A-----GGC...---......-----T------------------------------------------------------------------C-------------------- 628
B.DO.05.05DO_160884 .....------------...............---.....................A---A--G-...---......------------------------------C----------------------------------------CC-------------------- 468
B.ES.09.P2149_3 .....------------...............-A-.....................A------GC...A--......-------------T---------A------T-A-----A----------------------------A------------------G------ 719
B.FR.08.DEMB08FR002 .....---------G-G...............---.....................A---A--GC...A--GTCAGC------------------------------C-A-----A---------------C-A------------------------------------ 625
B.GE.03.03GEMZ004 .....----------A-...............---.....................ACA---..................-----G--------------A-----T--T-----A------------------T----------------------------------- 459
B.HT.05.05HT_129389 .....------------...............---.....................A------GC...---......-----------------------A--------G--------------------A--------------------------------------- 468
B.JM.05.05JM_KJ108 .....------A-----...............---.....................A------GC...--A......--T---------------------------C--------------------------C----------------------------------- 468
B.JP.05.DR6538 .....------------...............---.....................A------GC...---......------------------------------C-A--------------------A--------------------------------------- 1267
B.KR.07.07KYY4 .....A-----------...............---.....................A------GC...---......------------------------------------------------------C----C--------------------------------- 929
B.NL.00.671_00T36 .....-A-------G--...............---.....................A-A-A---C...-C-......--------G--------------------TC----A--------------------------------------------------------- 798
B.PE.07.502_2649_wg8 .....------------...............---.....................A-T----GC...---......------------------------------C-T---------------------C-T--------------C-----------------G--- 675
B.PY.03.03PY_PSP0115 .....---------G--...............-A-.....................A-A----GC...A-T......------------------------------C-T---------------------------------------C-G--C--------------- 468
B.RU.11.11RU21n .....------------...............---AACAGCAGTCCGGGA......A------GC...-C-......--T--T-----C-----------A------C-T-----A------------------C----------------------------------- 822
B.TH.07.AA040a_WG11 .....------------...............---.....................A---A--GC...---......--------------------------A---C-----------------------C----------C-----------------------G--- 615
B.TT.01.01TT_CRC50069 .....------------...............---AACAGCAGTCACACAGGA...A------G-...---......-----------C------------------C-A------------------------C----------------------------------- 486
B.TW.94.TWCYS_LM49 .....---A-C-G----...............---.....................A---A--GC...-C-......-----------------------A------C-A-----------------------A------------------------------------ 1262
B.UA.01.01UAKV167 .....---------G--...............-C-.....................A---AA-GC...--A......-----------------------------TC----------------------A---C-G--------------------------------- 468
B.US.11.ES38 .....A-----------...............---.....................A------GC...---......------------------------------C-T------------------------T----------------------------------- 1186
B.UY.02.02UY_TSU1290 .....-------G----...............---.....................A------GC...A-T......--------------------------A---C--------------------------T----------------------------------- 465
B.VE.10.DEMB10VE001 .....--G----G----...............---.....................A---C--GC...---......--------------------------A---C-T---------------------C----------------C--------------------- 615
B.YE.02.02YE507 .....------------...............---.....................AGT----GC...---......-----------------C--------A---C-T------------------------C-G--------------------------------- 468
C.AR.01.ARG4006 .....--G-------A-...............---.................................A--......-----T--------T--------------TC----A--------------C---C--C-G--------------G--------------G--- 462
C.BR.07.DEMC07BR003 .....--G-------A-...............A--.................................A--......-----T--------T--------------TC----A--------------C---C-----G--G----------G-----G--------G--- 610
C.BW.00.00BW07621 .....A-G------..................AA-.................................A--......-----T--------T--------A-----T-----A--------------C---T--T----------------G------------------ 631
C.CN.98.YNRL9840 .....-AG-A----..................--G.................................A--......-----T--------T--------------TC----A--------------C-----------------------G------------------ 465
C.CY.09.CY260 .....--G----G-..................--G.................................A--......-----T--------T--------------TC-A--A--------------------------------------G------------------ 477
C.ES.07.X2118_2 .....--G----G-..................--C.................................A-A......-----T--------T--------------TGCT--A--------------C-----------------G-----G-----------------C 697
C.ET.02.02ET_288 .....-A--------A-...............---.................................A--......-----T--------T--------------TC-------------------C---T--C--------------C-G------------------ 462
C.GE.03.03GEMZ033 .....--G------..................AAG.................................A--......-----T--------T--------------TC----A--------------C-----------------------G------------------ 459
C.IL.98.98IS002 .....--G------..................-A-.................................A-A......-----T--------T--------A-----TCC---A------------T-C---T-TT----------------G------------------ 600
C.IN.03.D24 .....-AG------..................--G.................................A--......-----T--------T---------------C----A-----G--------C------C----------------G------------------ 1293
C.KE.00.KER2010 .....--G-----T..................---.................................A--......-----T--------T--------A-----TC----A--------------C------C----------------G------------------ 459
C.MM.99.mIDU101_3 .....-AG------..................--G.................................A--......-----T--------T--------------TC----A--------------C--------------C--------G--C--------------- 632
C.MW.93.93MW_965 .....--G-----T-A-...............---.................................A--......-----T--G-----T--A-----------TCA------------------C--------------G--------------------------- 462
C.SN.90.90SE_364 .....--G----G-..................---.................................A--......-----T--------T--------A-----TC----A------------------C-TC----------------G------------------ 459
C.SO.89.89SM_145 .....--G------..................---.................................A--......-----T--------T--------------TC-A--A--------------C-----------------------G------------------ 459
C.TZ.02.CO178 .....---------..................--G.................................A-A......-----T--------T--------------TC----A--------------C---C-------------------G------------------ 459
C.US.98.98US_MSC3018 .....--G------..................-A-.................................A--......-----T--------T--------------TC----A--------------C-----------------------G------------------ 459
C.UY.01.TRA3011 .....--G-------A-...............---.................................A--......-----T--------T--------------TG----A--------------C---C--T-----G-C--------G-----G--------G--- 450
C.YE.02.02YE511 .....--G-AG---..................AA-.................................A-A......--T--T--------T--------------T-----A--------------C--AT-TC----------------G------------------ 459
C.ZA.10.DEMC10ZA001 .....--GA----A..................--G.................................A-AGCA...-----T--------T--------------TC----A--A-----------C---T--T-------------C--G------------------ 621
C.ZM.02.02ZM108 .....--G------..................AA-.................................A--......-----T--------T--------------TC----A--------------------------------------------------------- 1259
D.CD.83.ELI .....------------...............---.....................A---A--GC...---......--------------T---------------C-A-----------------------------------------G--C--------------- 809
D.CM.10.DEMD10CM009 .....------------...............---.....................A------GC...---......------------------------------T-A-----------------C--A---C-------------C--G--C--------------- 626
D.CY.06.CY163 .....------------...............---.....................A------G-...---......--------------T---------------T-A--A--------------C--A----------------TC--G-G---------------- 474
D.KE.97.ML415_2 .....A-----------...............A--.....................A------G-...---......--------------------------A---T-A-----------------C---C-------------------G--C--------------- 729
D.KR.04.04KBH8 .....A-----------...............AA-.....................A---A--GC...---......--------------T-----------A---C-A-----------------C---C--C--------------C-G--C--------------- 1222
D.SN.90.SE365 .....A--------TT-...............---.....................A---A--GC...---......--------------------------A---C-A-----------------C--A---C----------G-----G--C--------C------ 1262
D.TD.99.MN011 .....CT----------...............---.....................A-------C...---......--------C---------------------T-A-----------------C--A---C-------------C--G--C--------------- 481
D.TZ.01.A280 .....A-----------...............---.....................AG-----GC...---......--------------T-----------A---C-A-----------------C--------------------C--G--C--------------- 458
D.UG.08.p191859 .....------------...............AA-.....................A------GC...---......-------------T------------A---C-A-----A--G--------------------------------G------------------ 1281
D.YE.02.02YE516 .....------------...............---.....................A------GC...---......------------------------------T-A-----------------C--A-----------------C--G--C--------------- 468
D.ZA.90.R1 .....--G---------...............---.....................A------GC...---......--------------T---------------C-A---------------------C-------------------G--------------G--- 609
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .....-------C----...............---..........................................-----T-----------------A--A--TC-T-----A-----------------TT----------------------------------G 363
F1.AR.02.ARE933 .....------------...............--G..........................................-----T------------G----A-----TCCT-----A---------T-C---T--T----------------------------G--G--G 560
F1.BE.93.VI850 .....----------A-...............--G..........................................-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------C---T-TC-------------------------------G--G 606
F1.BR.07.07BR844 .....----------A-...............---GCA.......................................AC---T-----------------A-----TC-T-----A-----------C---T-TT-------------------------------G--G 1029
F1.CY.08.CY222 .....----------A-...............---..........................................-----T-----------------A--A--TC-T-----A---------------T-T--------------------------------G--- 462
F1.ES.11.DEMF110ES001 .....----------A-...............--G..........................................--T--T-----------C-----A-----TC-T--A--A-----------C-----T--------------------------------G--G 602
F1.FI.93.FIN9363 .....----------A-...............--G..........................................-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------------T--------------------------------G--G 598
F1.FR.96.96FR_MP411 .....----------A-...............---..........................................-----T-----------------A--A--TC-T-----A--G------------C-T-----------------------------------G 462
F1.RO.96.BCI_R07 .....----------A-...............-T-..........................................-----T-----------------A--A--TC-T-----A-----------------T-----------G--------------------G--G 1290
F1.RU.08.D88_845 .....-----A-CTGAC...................................................--AGGA...-----T--------------------A--TCAT-----A---------------T----------------------------------G--G 725
F2.CM.10.DEMF210CM007 .....--G-------A-...............--G..........................................-----T-----------------A-----TC-T--A--------------C------------------------------------------ 616
F2.CM.97.CM53657 .....--G-------A-...............--G..........................................-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------C---T-TC----------------------------------- 456
G.BE.96.DRCBL ........................................................AG-----GC...--A......-----T-----------------------TGCA--A--------------C-----------------------G------------------ 1227
G.CM.10.DEMG10CM008 .....----GG-GTGA-...............---.....................A-------C...--A......--T-----------T--------A-----TGCA--A------CCA-----C--A---C-------------G--------------G------ 647
G.CN.08.GX_2084_08 .....-----A.............................................A-T----GC...--A......--T--T--------T-----------A--TGCA--A--------------C---T--T-------C--G------------------------ 491
G.CU.99.Cu74 .....---AGG--TGA-...............---.....................A---A--GC...--A......-----T--------T--------------TGCA--A------CCA-----C-----------------------------------C------ 876
G.ES.09.X2634_2 .....---ATG--TGA-...............---.....................G-T-A--GC...---......AC------------T--------------TGCA--A-----------------------------C--------------------------G 737
G.GH.03.03GH175G .....---AAG-CTGA-...............---.....................A---A---C...--A......--------------T--------------TGCA--A--A-----------C--AC----------------C--------------------- 1303
G.KE.93.HH8793_12_1 .....---AGG--TGA-...............---.....................A------GC...--A......--------------T---------------GCA--A--A--G--------C------------------------------------------ 665
G.NG.09.09NG_SC62 ........................................................GCA-A--G-...--A......--T-----------T--------------TGCA--A-----G--------C--A-------------A------------------------- 455
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B.FR.83.HXB2 .....GCAGCTGACACA...............GGA.....................CACAGCAAT...CAG......GTCAGCCAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGGTACATCAGGCCATATCACCTAGAACTTTAAATGCATGGGTAAAAGTA 1263
Gag .__.__A__A__D__T__.__.__.__.__.__G__.__.__.__.__.__.__.__H__S__N__.__Q__.__.__V__S__Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__V__H__Q__A__I__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__V_
G.PT.x.PT3306 .....---ATG---GA-...............-A-.....................A---A--GC...--A......-----T--------T--------------TGCA--A--------------------------------------------------------- 1209
G.SE.93.SE6165_G6165 .....---ATG--T-A-...............---.....................A-------C...--A......--------------T--------------TGCA--A--------------C---------A-------------G------------------ 666
H.BE.93.VI991 .....--------T-A-...............-A-.....................A-GGA--GC...A--......A----T--------T--------A-----TGC------------------C-----A-----------G--C--------------------- 655
H.BE.93.VI997 .....A-----A-T-AG...............-A-.....................AGAGA---C...A--......-----T--------T--------A-----TGCT--A-----G--------C---C---------V---G--C--------------------- 590
H.CF.90.056 .....--------T-AG...............-A-.....................A-AGA---C...A--......-----T--------T--------A-----TGCT--A-----G--------C-----------------G--C--------------------- 610
H.GB.00.00GBAC4001 .....A-----RGT-A-...............-AG.....................A-GGA--GC...A--......A----T--------T--------A-----TGC---A--------------C-----------------G--C--------------------- 784
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .....-A-----T--A-...............AA-.....................T---A--G-...---......--G--T--C-----T------T----A--T--GT-A---G--C-A-----C------C-------------A-----------------G--G 458
J.CM.04.04CMU11421 .....-A-R------A-...............A-R.....................R---R--G-...--A......-----T--------T-----------------G--A------CCA-----Y--R---C----------------------------------G 781
J.SE.93.SE9280_7887 .....-A-A------A-...............AA-.....................G---A--G-...---......-----T--------T--------------TC-G--A------CC------C------C----------------------------------G 586
J.SE.94.SE9173_7022 .....-A-A------A-...............AA-.....................G---A--G-...---......-----T--------T--------------TC-G--A------CC------C------T----------------------------------G 587
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .....AA--------A-...............--G..........................................--T--T-----------------A-----TC-T-----------------C------C----------------------------T------ 462
K.CM.96.96CM_MP535 .....----------A-...............--G..........................................-----T-----------------A-----TC-G-----------------C------C----------------------------G--G--- 462
01_AE.AF.07.569M .....-------G----...............---.....................A------GC...--A......-C------------------------A--TGCA--A------------------C-TT----------------G-----------G--G--- 475
01_AE.CN.09.1119 .....-------G----...............---.....................AG--A--GC...A-A......T-------------------------A--TGCA--A-----------------AC-TT----------------G-----------G------ 503
01_AE.HK.04.HK001 .....-------G----...............---.....................AG--A--GC...A-A......--------------------------A--TGCA--A--A------A--------T-TT----------------G-----------G------ 640
01_AE.JP.x.DR0492 .....-------G----...............---.....................A------GC...A-A......--------------------------A--TGCA--A------------------C-TT-------------C--G--C--------G------ 1281
01_AE.TH.04.BKM .....--T----G----...............---.....................AG-----GC...A-A......--------------------------A---GCA--A------T----G------C-TT----------------G-----------G------ 1224
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .....------------...............---.....................AG-----GC...A-A......--------C-----------------A--TGCA--A------------------T-TT----------------G-----------G------ 702
01_AE.TH.90.CM240 .....-------G----...............---.....................AG-----GC...A-A......--------------------------A--TGCA--A----------C-------C-TT----------------G-----------G------ 828
01_AE.VN.98.98VNND15 .....-------G-C--...............---.....................AG-----GC...A-A......--------------T-----------A--TGCA--A------------------C-TT----------------G------------------ 527
02_AG.CM.08.DE00208CM001 .....--G---AG----...............---.....................A--T--..................-----G-----------------A--TGCA--A------TG----------T-------------G-----G--------------G--- 634
02_AG.ES.06.P1261 .....-------C-G--...............---.....................AG----..................-----------------------A--TGCA--A------------------T----G--------G-----G-----------G--G--- 706
02_AG.FR.91.DJ263 .....--G----C----...............---.....................AG---T..................-----------------------A--TGCA------------AC-------C----G--------G-----G-----------G--G--- 617
02_AG.GH.03.03GH181AG .....-------C----...............---.....................AGT----GC...............--T--------------------A--TGCA--A------TG-AC------------G--------G-----G-----------G----C- 1293
02_AG.LR.x.POC44951 .....-------C----...............---.....................AG----..................-----------------------A--TGCA--A--A------AC-------T-------------G-----G--------------G-C- 1264
02_AG.NG.x.IBNG .....-------C----...............---.....................AG----..................-----------------------A--TGC-A-A---------AC-------T----G--------------------------G------ 794
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .....-------C----...............---.....................AG----..................----------T------------A--TGCA--A-----G------------T-------------G-----G-----------G--G--- 466
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .....-------C----...............---.....................AGT---..................--T-------T------------A--TGCA--A------TG-AC-------AA---G--------G-----G-----------G--G--- 466
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .....-------C----...............---.....................AG----..................-----------------------A--TGCA--A---------A--------T----G--------G-----------------G--G--- 459
03_AB.RU.97.KAL153_2 .....---A---G----...............---.....................AG-----GC...A--......-----T-----------C--------A--TGCA--A---------AC---C---T----G--------G-----G-----------G------ 495
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .....-------C-G--...............---.....................GGT----GC...A-T......--------------------------A--TGCA--A------------------AG---T--------------G------------------ 629
05_DF.BE.x.VI1310 .....-A-----G-G--...............--G.....................A------GC...---......-C------------T-----------------A-----------------C------C----------------G--C--------------- 642
06_cpx.AU.96.BFP90 .....-------C----...............---.....................A------G-...A-T......C----T-----------C--------A--TGCA--A-----------------------G-----AC-------------------G------ 1288
07_BC.CN.98.98CN009 .....-AG------..................--G.................................A--......-----T--------T--------------TC----A---------------------C----------------------------------G 601
08_BC.CN.06.nx2 .....AAG-A---T..................-AG.................................A--......--T--T--------T--------------TC----A-----C------------C-TC------------------T-----------T---- 1211
09_cpx.GH.96.96GH2911 .....A-----A-----...............---.....................A---A--GC...A--......-----------------A-----------TGCA--A-----G-----------------C--------------R------------------ 474
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .....A-----------...............---.....................A------GC...---......--------------T-----------A--TT-A-----------------C---C--T--A-------------G-----G------------ 642
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .....------------...............---.....................A------GC...A--......-----T-----------C--------A--TGCA--A---------A----C--A---C----------------G------------------ 639
12_BF.AR.99.ARMA159 .....----------A-...............--G..........................................-----T--G--------------A-----TC-T-----A-----------C---C-TT----------------------C--------G--G 1271
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .....---AAGA-TGA-...............---.....................A-------C...--A......-----T--------T--------------TGCA--A-----------G--C---T-------------------G------------------ 641
14_BG.ES.05.X1870 .....--TAAG---GA-...............---.....................A---A--GC...--A......-C------------T--------------TGCA--A------------------C----------C-----C--------------G------ 736
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .....--G----G----...............---.....................AG-----GC...ACA......--------T-----------------A--TGCA--A------------------C-TG----------------G-----------G------ 671
16_A2D.KR.97.97KR004 .....------------...............---.....................AG----...............-G---T-----------C--------A--TGCA--A---------AC-T-----AA-T----------G-----G-----------C------ 624
17_BF.AR.99.ARMA038 .....----------A-...............--G..........................................-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------C---A-T---------------C----------------G--- 480
18_cpx.CU.99.CU76 .....-------C-G--...............---.....................AG-----GC...---......-----------------C--------A--TGCA--A------------------T-------------G-----G----------------C- 580
19_cpx.CU.99.CU7 .....A-----------...............A-G.....................A------GC...--C......--------------T-----------C--GC-G------------------------C-G--------------G--C--G------------ 489
20_BG.CU.99.Cu103 .....---A-G-GTGA-...............---.....................A------GC...--A......--------------T--------------TGCA--A------CCAA----C-----------------G--------------------G--- 738
21_A2D.KE.99.KER2003 .....------A-----...............--G.....................A------GC...---......-----------------C--------A--TGCA--A------TG------C-----------C-----G-----G-----------C------ 468
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .....-------G----...............---.....................AG-----GC...A-C......--------------------------A--TGCA--A-----G---A----------TT----------------G-----------G------ 468
23_BG.CU.03.CB118 .....---A-G-GTGA-...............---.....................A-----GGC...--A......--------------T--------------TGCA--A------CCA-----C-----------------G------------------------ 712
24_BG.ES.08.X2456_2 .....---A-G-GTGA-...............---.....................AG-----GC...--A......-----------------------------TGCA--A------CC-A----C-----T--------C--G--------------------G--- 723
25_cpx.CM.02.1918LE .....A-----------...............---AGT..................A------GC...--A......-----------------C-----------TGCA--A--A--GCCAA----------T------------------------------------ 471
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .....----A-A-----...............---.....................AG-----G-...A--......-----T--------T-----------A--TGCA--A--A--G---------------C----------G-----G--------------G--G 1274
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ..............GAG...............---.....................AG-----GC...--A......-C------------T-----------T--TGCA--A--A-----------C------T----------------G-----C------------ 1257
28_BF.BR.99.BREPM12609 .....---------G--...............---.....................A------GC...--A......------------------------------C--------------------------C-G-----------------------------G--G 632
29_BF.BR.01.BREPM16704 .....-------G----...............---.....................A------GC...---......-----------C------------------C-A---------------------C----------------------------------G--G 667
31_BC.BR.04.04BR142 .....--G----G--A-...............---.................................A-T......-----T--------T--------------TC-T--A--------------C---C-----G-------------G--------------G--- 717
32_06A1.EE.01.EE0369 .....---A---C----...............---.....................A--..................AG---T-----------C--------A--TGCA--A---------AC---C---T-------------G-----G-----------G------ 904
33_01B.ID.07.JKT189_C .....-------G----...............---.....................AG--A--GC...ACA......-------------T------------A--TGCA--A------------------C-TT----------------G-----------G------ 573
34_01B.TH.99.OUR2478P .....-------G----...............---.....................AG-G--RGC...A-A......--------------------------A--TGCA--A--A---------------C-TG----------------G--C--------G------ 468
35_AD.AF.07.169H .....------------...............---.....................AG-G----G............--------------------------A--TGCA--A---------A----C---T--T-G--------G-----G-----------G------ 472
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .....------------...............---.....................AG-----GC...ACA......-------G---------C--------A--TGCA--A--------------------TT----------------G-----------G------ 468
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .....-------G----...............---.....................AG----TGC...A--......A-------------------------A--TGCA--A---------A--------T--T-G-----C--G-----G------------------ 462
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .....----------A-...............--G..........................................-----T-----------------A-----TC-T-----R-----------C---C-TC----------------------T--------G--G 677
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .....------------...............---.....................A---A--G-...---......-----T------------------------C-A---------------------T--C----------------------------------- 737
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .....---------G--...............---.....................G---A--GC...A--......--------------T--------------TC-G------------------------------------------------------------ 749
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .....------------...............---.....................A-------C...---......-----------------------A------C----------------------------------------------------------G--G 792
43_02G.SA.03.J11223 .....-------C----...............---.....................AG-..................AG------------T--------------TGCA--A------------------T--T----------G------------------------ 788
44_BF.CL.00.CH80 .....--C-------A-...............--G..........................................-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------------TC----------G--------------------G--G 708
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .....-------C----...............---.....................AG-----GC...AGT......-----T-----------C--------A--TGCA--A---------A----------------------------G-----------G------ 1255
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .....----------A-...............--G..........................................-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------------TT-------------------------------G--G 704
47_BF.ES.08.P1942 .....------------...............---.....................A-T-A---C...---......------------------------------GC---------C---A--------C-T--T-----------------------------G--G 705
48_01B.MY.07.07MYKT021 .....-A-----G----...............---.....................AG-----GC...A--......--------------------------A--TGCA--A------------------C-TG----------------G------------------ 474
49_cpx.GM.03.N26677 .....-------C----...............---.....................A---T--GC...AGT......A-T--T-----C-----C--------A--T-CA--A------------------C----G-----A--------------------G------ 698
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .....------A-----...............---.....................A------GC...---......-----------------------------TC-T--A--------------------------------------------C------------ 470
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .....-------G----...............---.....................A---R--GY...A--......--------------------------A--TGCA--A------------------C-TG----------------R-----------G------ 580
53_01B.MY.11.11FIR164 .....------------...............---.....................AG-----GC...A-A......---------------------A----A--TGCA--A------------------C-TT----------------------------------- 609
54_01B.MY.09.09MYSB023 .....------------...............---.....................AG-----GC...---......--------------------------A---C-------A---------------C--T-G--------------------------------- 662
55_01B.CN.10.HNCS102056 .....---A---G-G--...............---.....................AGT----GC...--A......-----------------------------TGCA--A------------------C-TT----------------G------------------ 579
O.BE.87.ANT70 ..GAC--C---A-GGA-GACACA.................................AG-GCA-GG...---......-CGG-T-----------------ATCA--TGCG-----A--------------------C--C--C--G--------------------G-C- 1308
O.CM.91.MVP5180 ..GAG--C---A-GGA-GAAACA.................................AG-CCT-GG...---......ACA--T-----------------AACA--TGCA-----A--------------A-----C--C--C--G--------------------G-C- 1283
O.CM.98.98CMA104 ..GGT--C---A-GGA-GACACA.................................AG-GCA-GG...---......ACGG-T------------G----A--A--TGCG-----A------------------C-C--C--C--G--------------------G-C- 740
O.FR.92.VAU ..AGTAGTA--A-GGA-AACACA.................................AG-TCA--G...---......ACAG-T------------G-----GCA--TGCA-----A--------------A---C-C--C--C------C----------------G-C- 817
O.SN.99.99SE_MP1299 ..GGTA-C---A-GGA-GACACA.................................AG-GCA-GG...---......ACGG-T-----C-----------AACA--TGCA-----A---------------T--C-C--C--C--G--------------------G-C- 1310
O.US.10.LTNP ..GGT--C---A-GGA-GACGCA.................................AG-GC--GG...---......ACGG-T-----------GG----A--A--TGCG-----A--G---AC----GTAC--C-C--C--C--G--------------------G-C- 1229
O.US.97.97US08692A ..AGT--C---A-GGA-GACACA.................................AGTGCA--G...---......-CAG-T--G---------G----ATCA--TGCG-----A------A--------C----C--C-----G--------------------G-C- 705
N.CM.02.DJO0131 ..GGG-----G-CAG--.......................................GCTGAT--C...A-T......A----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A------A--------C-GC-GA----C--------------T-----------G 748
N.CM.04.04CM_1015_04 ..GGG-----G-CAG--.......................................GCTGAT--C...A-T......A----TAGG--C--T---C----C-----TGCT--A--A--------------TC-GC-GA----C--------------T------------ 741
N.CM.06.U14842 ..GGG-----G-CAG--.......................................GTAGAT--C...AMC......A----TAGG-----T---C--A-C-----TGCT--A--A---T-----------C-GC-GA----C--------------T-----------G 740
N.CM.95.YBF30 ..GGG-----G-CAG--.......................................ACTGAT-GC...A-T......A----TAGG-----T---C----C----CTGCT--A--A---------------C-GC-GA----C-----C--------T-----G-----G 827
N.CM.97.YBF106 ..GGGA----G-CGG--.......................................GCTGA--GC...AGT......A----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A---------------C-GC-GA-------------------T------------ 828
N.FR.11.N1_FR_2011 ..GGG-----G-CAG--.......................................-CTGAT--C...A-T......A----TAG---C--T---C----A-----TGCT--A--A------A--------C-GC-GA----C--------------T------------ 637
P.CM.06.U14788 ........................................................GG-----C-...GGA......ACA--T-----C--T-----C--------TGC-------------ACC---AT-C-GC-G--C--C--G--GC-G-----C-----G--G-C- 728
P.FR.09.RBF168 ........................................................GG-----C-...GGAACTGGAACA--T-----C--T-----T--------TGC-------------ACC----T-C-GC-G--T--C--G--GC-G-----C-----G--G-C- 1292
CPZ.CD.06.BF1167 AAGAGA----A-TG---TCTAGTGGTCAGACA-A-AAAATCTACCCCACATTGCCATCT--TGG-...---......ACAG-GAG---C--------T--TTTTG-TGCTGC-CAA--GCCAAGG------C-A--T-----C------C-T-----T---------AC- 1335
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .............................................................................-CT---GCG--C-T----G----A-GA---GCT-----A--GT--ACG---A-TC-A--------C-----CC-------C----------C- 802
CPZ.GA.88.GAB1 .......................CGTGAAGGG---GCCAGTCAAGGCGCTAGTGCCTCTGCTGGC............A-T--TGG---------CC-C--A--A--TGCT--A-----G-----G-----------C-----C-----C--G-----------------G 1324
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GAGGGA----A-TG---CCTAGTGGTAAAAGT-A-AATGCCAGTAGAGTAACAGTG-CACCT-G-...G--......-GAG-AAGGTTA--T--A--T---ACTG--C-T-----AAC-GCAAG-------C-T--T--------------------T---------AC- 895
CPZ.US.85.US_Marilyn ........................................................GG---T--C...ATT......-GT---AGC--------AG--A-A------GCT-----A--G--------------A--G--T--C--------------C----------CG 1311
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B.FR.83.HXB2 GTAGAAGAGAAGGCT...TTCAGCCCAGAAGTGATACCCATGTTTTCAGCATTATCAGAAGGAGCCACCCCACAAGATTTAAACACCATGCTAAACACAGTGGGGGGACATCAAGCAGCCATGCAAATGTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAG 1430
Gag _V__E__E__K__A__.__F__S__P__E__V__I__P__M__F__S__A__L__S__E__G__A__T__P__Q__D__L__N__T__M__L__N__T__V__G__G__H__Q__A__A__M__Q__M__L__K__E__T__I__N__E__E__A__A__E__W__D__R
A1.AU.03.PS1044_Day0 A-------A------...--T--T--------------------C--------------------------------------TGTA-----G----T------------C--G-----T-----------------C-----------A-----------------C-- 641
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 A-------A------...--------------A-----------CA-------------G-----------------------T-TG-----G--T-T------------C--G-----T--------------G--T-----T-------------------------- 641
A1.ES.06.X2110 A-------A------...--T--------G--------------C--------------------------------------T--A-----G----T---A-----------G-----T-----------------T-----------A-----------------C-- 674
A1.IT.02.60000 A-------A------...--------------A-----------CA-------------G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T----------- 1441
A1.KE.06.06KECst_001 A-------A------...--------------A-----------C--------------------------------------T-TG-----G----T------------C--G-----T---------C-------T-----------------------------C-- 642
A1.RU.11.11RU6950 A-------A------...--------------A------------A-------------G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----G-----G-----T--------------------T----------- 960
A1.RW.07.pR463F A-------C----G-...--------------A--------------------------------------------------T-TG-----G----T------------C--G-----G-----------------T-----------------------------C-- 1448
A1.SE.95.SE8538 A-------A----G-...--T-A---------A-----T-----C--------------------------------------T--A-----G----T------------C--G-----T-----------------C-----------------------------C-- 635
A1.TZ.01.A341 A-------A------...--------------A-----------C--------------C---TG---------C--------T-TG-----G----T------A-----C--G-----T-----------------T-----------------------------C-- 635
A1.UA.01.01UADN139 A-------A------...--------------A--------------------------G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T----------- 635
A1.UG.07.p191845 A-------A------...--------------A-----------C-----------------------T--------------T-TG-----G----T------------C--G-----T-----------------T-----------------------------C-- 1469
A1.ZA.04.04ZASK162B1 A-------A----G-...----A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG-----G----T---------------G-----T-----------------T------------------ATG--------C-- 877
A2.CD.97.97CDKTB48 --T------------...--T-----------A------------A-------------------------------C-----T--T--------------------------------T-----------------T-----------------------------C-- 795
A2.CM.01.01CM_1445MV --------A--A---...--------------A--------------------------------------------------T--T--------------------------------T--------------G--T-----------------------------C-- 629
A2.CY.94.94CY017_41 --------A------...--------------A-----T------A-------------------------------C-----T--T--------------------------------T-----------------T-----------------------------C-- 787
B.AR.04.04AR143170 A----G---------...--------------A------------A-------------------------------------------------------------------------T-------------------------------------------------- 625
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------------...--------------A-----------Y---------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 641
B.BO.09.DEMB09BO001 A--------------...--T-----------A------------A----C-----------------T--------------T-----------------A--A--------------------------------------------A-----------------C-- 799
B.BR.06.06BR1119 A-------------C...--T-----------A------------A-------------------------------------------------------------------------T-----------------------------T-------------------- 847
B.CA.07.502_1191_03 A--------------...-----------G--A--------------------G-----------------T------------------T----------------------------T-----------------A-------------------------------- 857
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 --------A--A---...-----------G--A------------------------------------------------------------------A-A-------------------------------------------------------------------- 641
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------------...-----------G--A---------------------G----------------------------------------------------------------------G-----------A-----------T-------------------- 802
B.CO.01.PCM001 -----------A---...--------------A--------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 635
B.CU.99.Cu19 -----G---------...--------------A------------------C-------T-----------------------------------------------------------------------------A-------------------------------- 971
B.CY.09.CY266 A--------------...-----T--------A-----------------C-----------------------------------------C-----------------------------------------------A--T--------G----------------- 647
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 A-----------AA-...------------------------------------G----------------------------------------T-----------------------T-------------------------------------------------- 665
B.DK.07.PMVL_011 ---------------...--------------A--------------------------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------- 795
B.DO.05.05DO_160884 A--------------...--------------A-----------------------G--G-----------------------------------------------------------------------------A-----------A-------------------- 635
B.ES.09.P2149_3 ---------------...-----------G--A-----------------C--------------------------------------------------------------------A-------------------------------------------------- 886
B.FR.08.DEMB08FR002 ---------------...--------------A--------------------------------------------------------------T-----------------------T--------A---------G----------T-------------------- 792
B.GE.03.03GEMZ004 A-------------G...--T-----------A---------------------------------------------------------------T----------------------------------------A-------------------------------- 626
B.HT.05.05HT_129389 -----G---------...--T--------G--A------------A-------------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------- 635
B.JM.05.05JM_KJ108 A-------A------...-----T--------A------------------C-------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------------- 635
B.JP.05.DR6538 ---------------...--------------A-----------------------------------------------------T----------------------------------------------------------------------------------- 1434
B.KR.07.07KYY4 A--------------...-----------G--A--------------------------G------------------------------T----------------------------T-------------------------------------------------- 1096
B.NL.00.671_00T36 --------------C...--------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 965
B.PE.07.502_2649_wg8 -----G---------...--------C-----A------------A----------------------------------------------------------------C--------------G------------GT------------G----------------- 842
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------------...-----Y--------A---------------------G----------------------------------------------------------------R-----------------------T-------------------------- 635
B.RU.11.11RU21n ---------------...---------------------------A-------------------------------C--------------------------A--G--C--G-----------------------A-----T-------------------------- 989
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------------...--T-----------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------------- 782
B.TT.01.01TT_CRC50069 --G------------...--------------A------------A----------------------------------------A--------T-----------------------------------------A-------------------------------- 653
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----G---------...--------------A-----------------------------------------------------------------------------C--------------G-------------------------------------------- 1429
B.UA.01.01UAKV167 ---------------...--------------A--------------------------G-----------------------------------T-------------------------------------------------------------------------- 635
B.US.11.ES38 ---------------...--------G-----A------------A-------------------------------------T--------------T--------------------------------------A-------------------------------- 1353
B.UY.02.02UY_TSU1290 A--------------...--------------A--------------------------G-----T--------------------------------------A-----C--------------------------A--------------G--------------C-- 632
B.VE.10.DEMB10VE001 -----G---------...--------------A------------A-------------------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------- 782
B.YE.02.02YE507 A-------A------...--------------A------------A----------------------------------------------------------A--------------------------------T-------------------------------- 635
C.AR.01.ARG4006 A----G--A------...-----------G--C------------A--------------------------------------------T----T-----------------------------------------T--------------G--------G-----C-- 629
C.BR.07.DEMC07BR003 -----G---------...-----------G--A------------A-----C--------------------------------------T----T-----A-----------------------------------T-----------A--G----------------- 777
C.BW.00.00BW07621 A----G---------...-----------G--A--T---------A--------------------------------C-----------T----------A-----------------------------------T--------------G----------------- 798
C.CN.98.YNRL9840 A----G---------...--T--------G--A------------A--------------------------------------------T----T-----------------------------------------T-----------A--G----------------- 632
C.CY.09.CY260 A----G---------...-G------T--G--AG---G----G--A-----G-------------------CTC----C-----T-A--------T-----------------------------------------T--------------G----------------- 644
C.ES.07.X2118_2 -----G--A------...-----T-----G--A------------A-------------------------------C------------T----T-----------------------------------------T--------------G----------------- 864
C.ET.02.02ET_288 A-------A------...-----------GA-A------------A-------G--------------------------------------C--T-----------------------------------------T-----------A--G----------------- 629
C.GE.03.03GEMZ033 A-------A----G-...--T-A------G--A------------A-------------G------------------C-----------T----T-----------------------------------------T--------------G----------------- 626
C.IL.98.98IS002 A----G---------...-----------G--A-----------C---------G-----------------------------------T----T--C-----A--------------------------------T--------------G----------------- 767
C.IN.03.D24 -----G-GA------...--T--------G--A------------A----------------------------------G---------T----T-----------------------------------------T-----------A--G--------------C-- 1460
C.KE.00.KER2010 A----G--A------...--T--------G--A------------A--------------------------------------------T----T-----A-----------------------G-----------T--------------G----------------- 626
C.MM.99.mIDU101_3 A----G---------...--T--------G--A------------A----------------------T---------------------T----T-----A-----------------------------------T-----------A--G----------------- 799
C.MW.93.93MW_965 A----G---------...--------C--G---------------A--------------------------------------------T----T-----------------------------------------T--------------G----------------- 629
C.SN.90.90SE_364 A----G-------G-...----A------G--A------------A--------------------------------C-----------T----T-----------------------------------------T--------------G----------------- 626
C.SO.89.89SM_145 A-------------C...--T--------GA-A------------A--------------------------------------------T----T-----------------------------------------T--------------G----------------- 626
C.TZ.02.CO178 -----G--A----G-...--T-AT-----G--A------------A-----C----------G---------------------------T-G--T-----------------------------------------T--------------G----------------- 626
C.US.98.98US_MSC3018 A----G---------...-----------G--A------------A-------------------------------C------------T----T-----A-----------------------------------C-----T--------G----------------- 626
C.UY.01.TRA3011 -----G---------...--T--------G--A---------------------------------------------------------T----T--------------C--------------------------T--------------G--------------C-- 617
C.YE.02.02YE511 A----G---------...--------------A------------A--------------------------------C-----------T----T---------------------------------C-------T--------------G----------------- 626
C.ZA.10.DEMC10ZA001 A----G--A-----C...-----------G--A------------A-------G------------------------------------T----T-----A-----------------------------------T--------------G----------------- 788
C.ZM.02.02ZM108 -----G-----A--C...-----T--------A--------------------------------------CGTG---C----T------T----T-----------C-----------------------------T--------------G----------------- 1426
D.CD.83.ELI A-------A------...--------------A------------------------------------------------------------------------------------------------C-------------------A-------------------- 976
D.CM.10.DEMD10CM009 A----G--C--A---...-----T--C-----A---------------------------------------GC------G-----T--------------------------------A----------------------CT-----------------------C-- 793
D.CY.06.CY163 A----G--A------...--------------A-----------------C-----------G-----------C--------------------------------------------------------------------------------------------C-- 641
D.KE.97.ML415_2 A----G--A------...--------------A--------------------------------------C--------G---GT---------------------------------------------T-----A-------------------------------- 896
D.KR.04.04KBH8 ---------------...----AT-----G--A------------A-------------------------------------TT-----------G----------------G------------------------------------------T------------- 1389
D.SN.90.SE365 A--------------...---------------------------A-----C----------------------G---------------T----------------------------------------------A-------------------------------- 1429
D.TD.99.MN011 A----G--A-----C...----A---------A-----------------C-----------------T--------------------------------------------------A-----------------------------------------------C-- 648
D.TZ.01.A280 A--------------...--------------------------------------------------------------------A--------------------------------T-------------------------------------------------- 625
D.UG.08.p191859 A----G--A------...--------------A-----------CA-------G-----------------------------T--------------------------------------------------------------------G----------------- 1448
D.YE.02.02YE516 A----G--A------...--T-A---------A--------------------------------T-----------C-----T-----------------------------------A-------------------------------------G---------C-- 635
D.ZA.90.R1 A-------A-----C...--------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G---C---------------------------------------- 776
F1.AO.06.AO_06_ANG125 A--------------...--T-----------A-----------C-----------------G--------------------T--T--------T-----------------------T-----------------C-----T-----------------------C-- 530
F1.AR.02.ARE933 ---------------...--T-----------A-----------------------------G-----T---------------------T----T-----------------------------------------C-----------------------------C-- 727
F1.BE.93.VI850 A--------------...--T-----------A-----------------------------G-----T--CAC---------------------T-----------------------------------------C-----------------------------C-- 773
F1.BR.07.07BR844 -----G---------...-----------G--A---------------------------------------------------------T-G--T-----------------------------------------C-----------------------------C-- 1196
F1.CY.08.CY222 A-------A------...--T-----------A-----------C---------------------------------C-----------T----T-----------------------------------------C--------------G--------T-----C-- 629
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------A-----C...--T-----------A------------------C-------G--G---------------------------T----T-----------------------------------------C-----------------------------C-- 769
F1.FI.93.FIN9363 A--------------...--T-----------T-----------------------------G-----T--------------------------T-----------------------------------------C-----T-----------------------C-- 765
F1.FR.96.96FR_MP411 A--------------...--T-----------A-----------C-----------------G--------------------------------T--------T--------------------------------C-----------------------------C-- 629
F1.RO.96.BCI_R07 A--------------...--T-----------A-----------------------------G--------------------T-----------T-----------------------------------------C-----------------------------C-- 1457
F1.RU.08.D88_845 A----G---------...--T-----------A--------------------------------------------------T-----------------------------------------------------T--------------G--------------C-- 892
F2.CM.10.DEMF210CM007 A----G--A------...--------------A-----------------------------G---------------------GT---------T-----------------------T-----------------T-----------------------------C-- 783
F2.CM.97.CM53657 A--------------...--------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------T-----------------------------C-- 623
G.BE.96.DRCBL --------A-----C...-----T--------A------------A-------------------------------------T-----------T-----------G-----------T--------------G-----T--------T-----------------C-- 1394
G.CM.10.DEMG10CM008 --------A------...--T------------------------A-------------------------------------T-----------------------G-----------T-----------------T--T--------------------G-----C-- 814
G.CN.08.GX_2084_08 A-------A-----C...-----T--------A------------A----------------------------G-----G--T--------------C--------G-----------T---------C----G--T--T--------A-----------G-------- 658
G.CU.99.Cu74 --------A-----C...--T--T--------A-----------------------------G--------------------T------T----------------G---------------------C----G--T--T--------------------G-----C-- 1043
G.ES.09.X2634_2 --------A-----C...-----T--------A--------------------------------------G-----------T------T----------A-----G-----------T---------C----G--TG-T--------------------G-------- 904
G.GH.03.03GH175G --------A-----C...-----T--------A--------------------------G-----------------------T--------------------------------------------------G--T--T--------------------G-----C-- 1470
G.KE.93.HH8793_12_1 --------A-----C...-----T--------A--------------------------------------------------T-----------------------G-----------T---------C-------T--T--------------------G-----C-- 832
G.NG.09.09NG_SC62 A----------A--C...-----T--------A------------A----------------------------------G--T--------------C--------------------T---------C-------T--T--------T-----------G-------- 622
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B.FR.83.HXB2 GTAGAAGAGAAGGCT...TTCAGCCCAGAAGTGATACCCATGTTTTCAGCATTATCAGAAGGAGCCACCCCACAAGATTTAAACACCATGCTAAACACAGTGGGGGGACATCAAGCAGCCATGCAAATGTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAG 1430
Gag _V__E__E__K__A__.__F__S__P__E__V__I__P__M__F__S__A__L__S__E__G__A__T__P__Q__D__L__N__T__M__L__N__T__V__G__G__H__Q__A__A__M__Q__M__L__K__E__T__I__N__E__E__A__A__E__W__D__R
G.PT.x.PT3306 --------A-----C...-----T--------A--------------------------------------G-----------T-----------------A-----G-----------T--------------G--T--T--------------------G-----C-- 1376
G.SE.93.SE6165_G6165 --------A-----C...-----T--------A--------------------------------------------------TCT----T----------------G-----------T---------C----G--T--T--------------------G-----C-- 833
H.BE.93.VI991 ---------------...--T-----------A--------------------------------------------C-----TG----------T-----------------------------------------T--A----------------------------- 822
H.BE.93.VI997 -----G---------...--T-----------A--------------------------------------------C-----TG-T--------T-----------------------------------------T--A----------------------------- 757
H.CF.90.056 --------A------...--T-----------A--------------------------------------------C-----TG-T--------T-----------------------------G-----------T--A--------------------------C-- 777
H.GB.00.00GBAC4001 ---------------...--T-----------A--------------------------R-----M-----------CY----T------T-----T----------------G--------------R--------T--A----------------------------- 951
J.CD.97.J_97DC_KTB147 A----------A-G-...----A---------------------------------------------T--------------T--------------G--------------------G-----------------T-----------------------------C-- 625
J.CM.04.04CMU11421 R-------R------...--Y-----------A-----------------Y--------------------R-----------T-----------T-----R--------C--R-----T-----------------T--T----------------------------- 948
J.SE.93.SE9280_7887 A-------A--A---...-----------------------------------------------------G-----------T---------------A-A--------C--------T-----------------T--T--------------------------C-- 753
J.SE.94.SE9173_7022 A----------A--C...-----------------------------------------------------G---------------------------A-A--------C--------T-----------------T--T--------------------------C-- 754
K.CD.97.97ZR_EQTB11 A--------------...--------------A-----------------------------------T--------------------------------------------------------------------T--T--------------------------C-- 629
K.CM.96.96CM_MP535 A----G---------...--------------A------------A----------------------T---------C----------------------------------------------------------T--T--------T-----------------C-- 629
01_AE.AF.07.569M --------A----G-...--T-A---------A---T-------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T---A--------C--G-----A-----------------C--------C----------------------- 642
01_AE.CN.09.1119 --------A----G-...--T-A---------A-----------C--T-----------G--G--------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----G-----------C-----------A-------------------- 670
01_AE.HK.04.HK001 --------A----GC...--T-A---------A-----------C--------------G------G-T--------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A-------------------------------- 807
01_AE.JP.x.DR0492 --------A----G-...--T-A---------A-----------CA-------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A-------------------------------- 1448
01_AE.TH.04.BKM --------A----G-...--T-A------G--A-----------C--------------G------G----------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A-------------------------------- 1391
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --G--G--A----GC...--T-A---G-----A-----------C-----C--G-----G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A----R------------A-----------A-------------------- 869
01_AE.TH.90.CM240 --------A----G-...--T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A---------------C---------------- 995
01_AE.VN.98.98VNND15 --------A----G-...--T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A-------------------------------- 694
02_AG.CM.08.DE00208CM001 A-------A--A---...--------------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T-----------------------------C-- 801
02_AG.ES.06.P1261 A-------A------...--------------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T-----------T-----------------C-- 873
02_AG.FR.91.DJ263 A-------A------...--------------A------------A-------------G------------------C----T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T-----------------------------C-- 784
02_AG.GH.03.03GH181AG A-------A-G----...--T-----------A------------A-------------G--G-----------------G--T-TG----------T------------C--G-----A-----G---C-------T-----------A-----------C-----C-- 1460
02_AG.LR.x.POC44951 A-------A------...--T-----------A-----T------A-------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G---C-------T-----------------------------C-- 1431
02_AG.NG.x.IBNG A-------A----G-...--------------A--------------------------G-----------G-----------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T-------------------------------- 961
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 A-------A-----C...--------------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----T-----G-----------T-----------------------C-----C-- 633
02_AG.US.06.502_2696_FL01 A-------A------...--T-----------A--------------------------------------------------T-TG----------T---------G--C--G-----A-----G-----------T-----------------------------C-- 633
02_AG.UZ.02.02UZ0683 A-------A------...--T-----------A------------A-------------------------G-----------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T-----------------G-----------C-- 626
03_AB.RU.97.KAL153_2 A-------A------...--------------A--------------------G-----G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T----------- 662
04_cpx.CY.94.94CY032_3 A-------A------...--------------A-----------C--------------G--------------------G----TG--------T-T------------C--G-----A-----------------T-----------------------C-----C-- 796
05_DF.BE.x.VI1310 A-------A------...--------------A-----------------------G--G--------------------------------------------------C-----------------------------T----------------------------- 809
06_cpx.AU.96.BFP90 A-------T------...--------------A-----------CA---------------------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------------T-----------------------------C-- 1455
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------...--T-----------C-----------------------------------------------------------------------------------------------A--------T-----------A--G----------------- 768
08_BC.CN.06.nx2 --G--CAGAG-A-ACTC.C-T---T-------A------C----CA------A-------------------------C-----T-----T----T-----A---C-------------T-----------------T----------GA--G-----------A----- 1380
09_cpx.GH.96.96GH2911 A-------A------...--------------A-----------CA-------------G------------------C----T-TG----------T---T--A--------G-----T---------C-------T-------------------------------- 641
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----G---------...--T-----------A-----------------------------------------------G----------------------------------------------------------------------------------------- 809
11_cpx.CM.95.95CM_1816 A-------A------...--------------A--------------------G-----------------------------T-TG-----G----T------------C--G-----T-----------------T-----------A-----------------C-- 806
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------...--T-----------A-----------------------------G-----T---------------------T----T-----A--A--------------T-----------------C-----------------------C-----C-- 1438
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------A-----C...-----T--------------------------------------G--T-----------------------------------------G-----------T---------C----G--T--T----------------------------- 808
14_BG.ES.05.X1870 --------A-----C...-----T--------A--------------------------------------G-----------TCT----T----------A-----G-----------T---------C----G--TG-T--------------------G-----C-- 903
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------A--A-G-...--T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A---------------------A---------- 838
16_A2D.KR.97.97KR004 --------A------...--T-----------A--------------------------------------------C-----T-----------------------------G--T--T-----------------T-----------------G-----------C-- 791
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------...--T-----------A-----------------------------G--T------------------------T----T-----------------------------------------T-----------------------------C-- 647
18_cpx.CU.99.CU76 A-------A------...--T-----------A-----------C--------------G-----T-----------------T-TG-----G----T---------------G-----T-----------------T-----------------------------C-- 747
19_cpx.CU.99.CU7 A--------------...----A---------A-----------------G--G------------------------------------T----T-------------------------------------------------------------------------- 656
20_BG.CU.99.Cu103 --G-----A-----C...-----T--------A--------------------------------------------------T--------------C--------G-----------T---------C----G--T--T--------------------G-----C-- 905
21_A2D.KE.99.KER2003 --------A------...----A---------A--------------------------------T------TC----------T----------------------T---------------------C-------------------------C--G----------- 635
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------------GA...--T-A---------A-----------C--------------G---A--------AC---------T-TG----------T-A-A--------C--G-----G-----------------C-------------------------------- 635
23_BG.CU.03.CB118 --------A-----C...-----T--------A--------------------------------------------------T-----------T-----------------------T---------C----G--T--T--------------------G-----C-- 879
24_BG.ES.08.X2456_2 --------A-----C...-----T--------A--------------------------------------------------T--------------T--------------------A---------C----G--T--T--------------------G-----C-- 890
25_cpx.CM.02.1918LE --------A------...-----T--------A--------------------------------------------C-----T-----------------A-----G-----------T-----G---C----G--T--T--------------------G-----C-- 638
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----G--A-----C...--T-----------A------------GTG-----G-----------------------------T--T---A-G--------------------------T---------A-------T-----------A-----------------C-- 1441
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS A-------A--A--C...--T--T--------A------------------C-------G-----------------------------------------------G-----------T---------C----G--T--T--T-----------------G-----C-- 1424
28_BF.BR.99.BREPM12609 A--------------...--T--------G--A------------------C-------------------------------------------------------------------------------------C-----------------------------C-- 799
29_BF.BR.01.BREPM16704 A--------------...--T-----------A-----------------------------G-----T---------------------T----T-----------------------------------------C-----------------------------C-- 834
31_BC.BR.04.04BR142 -----G---------...-----------G--A------------A--------------------------------------------T-G--T--------------C--------------------------T--------------G----------------- 884
32_06A1.EE.01.EE0369 A-------A------...--------------A-----------------G--G-----G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T----------- 1071
33_01B.ID.07.JKT189_C -----G--A----G-...----AT-----G--A--------------------------------------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A-----------------------C-------- 740
34_01B.TH.99.OUR2478P --------A----G-...--T-A---------A-----------C--------------------------------------T-TG--------T-T---------------------------------------A-----------------------C-------- 635
35_AD.AF.07.169H A--------------...--------------A-----T-----C---------------------------GGT--------T-TG-----G---GT------A-----C--G-----T-----------------T-----------------------------C-- 639
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------A----G-...--T-A---------A-----------C--------------G-----T-----------------T-TG----------T------------C--G-----A-----------------T-------------------------------- 635
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A-------A------...--------------A-----------CA-------G-----T--------------C--------TG-G--------TGT------A--------G-----T--------------G--T-----------------------C-----C-- 629
38_BF1.UY.03.UY03_3389 A--------------...--T-----------A-----------------------------R-----T---------------------T----T-----------------------------------------T-----------------------C-----C-- 844
39_BF.BR.04.04BRRJ179 A----------A---...--------------A--------------------------------------------------------------T-----------------------T-------------------------------------------------- 904
40_BF.BR.05.05BRRJ055 A--------------...--------G---------------------------G----------T------------------------T----T-----A-----------------T-----------------C-----------------G-----------C-- 916
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------------...--T-----------A---------------------G----------------------------------------Y--------------------------------------G--C-----------------------------C-- 959
43_02G.SA.03.J11223 A----G--A-----C...-----T--------A------------A-------------G-----------------Y-----T-----------------------G-----------T---------C----G--T--T--------A-------------------- 955
44_BF.CL.00.CH80 ---------------...--T-----------A------------A-------------G--------T---------------------T----T-----------C-----------------------------C-----------------------------C-- 875
45_cpx.FR.04.04FR_AUK A-------A------...--T-----------A-----------C--------------G-------------------------TG-----G----T---T--A-----C--G-----T-----------------T-----------------------------C-- 1422
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------------...--T-----------A-----------------------------G-----T--------------------------T---------------------C-----------C------GCGG-------------------------T-C-- 871
47_BF.ES.08.P1942 --------A------...--T-----------A------------------------------TG-------------------------T----T---------------------------------C-------C-----T-----------------------C-- 872
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------A----G-...--T-A------G--A-----------C--------------------------------------T-TG---T-G--T-T------------C--G-----A-----------------------------------------C-------- 641
49_cpx.GM.03.N26677 A-------A------...--T-----------A--------------------G-----------A-----------------T-TG---T-G----TT-----A-----C--G-----T-----------------T-------------------------------- 865
51_01B.SG.11.11SG_HM021 A--------------...-----T--------A-----------------C---------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------- 637
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------A----G-...--T-AT--------A--------------------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A------------------------------C- 747
53_01B.MY.11.11FIR164 R-------A----GG...--T-A---------A--------------------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------G-----C-----------------------C-------- 776
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------------...--T-AT------------------------------G----------------------------------------------------------------------------------A-----------T-------------------- 829
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------A----G-...--T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T---------------G-----A-----------------A------------------------------C- 746
O.BE.87.ANT70 --------A--A--C...--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----A-TTT-CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G--C----G--AGTA--------------A-T---G-------- 1475
O.CM.91.MVP5180 --------------C...--T-A---T---A-T--T--T------ATG--------------G--TGT---CT-T---A-C--T--------G--TG-CA-A--------C----GG--TT-A---G----G--G--AGTA--------------A-------------- 1450
O.CM.98.98CMA104 --------A-----C...--T-A---T---A-T--T--T-----CATG-----------R-----T---T-CT-T---A-Y--T--T---T----TG-CA-A--A----------GG---T-A---G-AC----G--AGTA--------A-----A-------------- 907
O.FR.92.VAU ------A-A--A--C...--T-A---T--GA-C--T--T------ATG-----G-----G-----T--T--CT-T---G-C--T--T--------TG-CA-A--------C----GG--TT-A---G-A--GG-G--AGTA--------T--G--A-----C-------A 984
O.SN.99.99SE_MP1299 --------A-----C...--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-------TT--CT-T---ACT--T-----------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G--C-------AGTA--------------A-------------- 1477
O.US.10.LTNP --------A--A--C...--T-A---T---A-T--T--T-----CATG-----G-----G-----AGT---CT-T--CA-T--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G--C----G--AGTA--------A-----A-----C-------- 1396
O.US.97.97US08692A --------A-----C...--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----T-TT--CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G--C----G--AGTA--------------AT-G--G-------- 872
N.CM.02.DJO0131 A----G--------C...--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CGC----C----T--T---T----T-----A--A--------G-----T-----G---C----G--AGT---------------A-----------C-- 915
N.CM.04.04CM_1015_04 A----G--------C...--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CTC----C----TT-T---T----T-----A--A--------G-----T---------C----G--AGT---------------A-----------C-- 908
N.CM.06.U14842 A----G--------C...--T--T------A-A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CAGT---C----T--T---T----T-----A--A-----C--G-----T-----G---C----G--TGT---------------A-----------C-- 907
N.CM.95.YBF30 A----G--------C...--T--T--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CTC----C----T--T---T----T-----A-----------G-----A-----G---C-G--G--AGT---------------A-----C-------- 994
N.CM.97.YBF106 A----G--A-----C...--T-AT------A-A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CTC----C----T-GT---T----T-----A--A--------G-----T-----G---C----G--AGT---------------G--G--G-----C-- 995
N.FR.11.N1_FR_2011 A----G--------C...--T-AT--------A-----A------ATG--C-----------G--A--A--CGC----C----T------T----T-----A-----------G-----T-----G---C-G--G--AGT---------------A-----C-----C-- 804
P.CM.06.U14788 --------A--A--C...----A---T---A-T--C--T------ATG--C--G--------G--T-TA--TG-T--CA-C--T--------T--TG----A--C--------G-G---GT----GG----G------GTA--T-----A--G----------------- 895
P.FR.09.RBF168 --------------C...----A---T---A-T--C--T------ATG--C--G--------GT-T-TA--CG-T--CA-T--T--T-----C--TG----A--C--------G-G---RT-R--GG----G-----RGTG--T-----A--G----------------- 1459
CPZ.CD.06.BF1167 -----G-----AAA-...--T-AG--------A--C--A-----C-----C---G----G-------T------T---C-T--T--A--------TG--A-T----AC-------GG--A------G--C-G--G--AGTT--------A-----A--T--T-----C-- 1502
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------A--A---...----AT-----G--C-----A-----CATG--------------G--A--G--T-----CC-C--T--T--------T---A-A--A--------G--------------TC-------AGTA--------T--G-----T--G-----C-- 969
CPZ.GA.88.GAB1 -----G--A-----A...--T-----T--G--A-----A-----------TC-------G------TTA--T--G---G-T---------T----TG----A-------------G----------G--C----G--AGT---T-----------C--C--G------C- 1491
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --G-----A----GA...--T--T--------C--T--A-----C--T--T-----T-----G--A-----TT-T--------TT-------T--TG-TA-T--A-A------G--T--G--------------G--AGTA-----------G--A-----G-----C-- 1062
CPZ.US.85.US_Marilyn --------A-----C...--T-A---G-----C--C--G-----CATG--C-----------G--G--T--C------G-C-----T-----C--TG-TA-A-----------G-G---A------G-T-----G--AG----------------A-----T--A----- 1478
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B.FR.83.HXB2 AGTGCATCCAGTGCATGCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACATAGCAGGAACTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGGATGACA.........AATAATCCACCT.........ATC...CCAGTAGGAGAAATTTATAAAA 1579
Gag __V__H__P__V__H__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__I__A__G__T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W__M__T__.__.__.__N__N__P__P__.__.__.__I__.__P__V__G__E__I__Y__K__
A1.AU.03.PS1044_Day0 GT-A--------A---------------C-------------A------------------------------G------------C---A------T--CA----------.........GGC--C------.........---...-----G-----C--C------- 790
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 GACA--------A---------------CAG---------C----------------G-----T--------G-----A-----------A-----G--G------------.........-GC--C------.........---...-----G--------C------- 790
A1.ES.06.X2110 GT-A--------A---------------C----------------------------G-----T-----------------C----C---A------T-GCA----------.........GCC--C------.........---...-----G--------C------- 823
A1.IT.02.60000 GT-A--------A--G---------T-AC-------G--AC----------------------T--------------------------A----------C----------.........-GC--C------.........--T...-----G-----T--C------- 1590
A1.KE.06.06KECst_001 GT----------A---------------C-----------C---------------------------------------------C---A---------------------.........GGC---------.........---...-----G-----C--------G- 791
A1.RU.11.11RU6950 GC-A-------CA--G---------T--C-------G--A--------------------------------------------------A---------------------.........-GC--C------.........---...-----G-----C--C------- 1109
A1.RW.07.pR463F G-CA--------A---------------CA------A--A----------------------------------------------C---A----------C----------.........--C---------.........---...-----G-----C--C------- 1597
A1.SE.95.SE8538 GT-A--------A---------------C---------------------------------------------------------C---A------T--CA----------.........-GC--C------.........---...-----G-----C--C------- 784
A1.TZ.01.A341 GT-A--------A--G------------C---------------------------------------------------------C---A--G--G---------------.........GGC---------.........---...-----G-----C--C------- 784
A1.UA.01.01UADN139 GT-A-------CA--G---------T--C-------G-----------------------------------------------------A---------------------.........-GC--C------.........---...-----G-----C--C------- 784
A1.UG.07.p191845 GT-A--------A---------------C-------------------------------------------G-------------C---A---------------------.........-GC---------.........---...-----G-----C--C------- 1618
A1.ZA.04.04ZASK162B1 G--A--C-----A--------------CC----------------------------------T--------------A----A------A---------------------.........-G---------G.........---...-----------T--C------- 1026
A2.CD.97.97CDKTB48 GT-A--------A--G------------C----------------------------------------G---G---------A---------------------------C.........-GC--C------.........--T...-----G--------C------- 944
A2.CM.01.01CM_1445MV G--A--------A---------------C----------------------------------------------------------------------------------C.........-GC--C------.........---...-----G--------C------- 778
A2.CY.94.94CY017_41 G--A--------A---------------C-------------------------------------------------------------------------T--------C.........-GCG-------C.........---...-----G---------------- 936
B.AR.04.04AR143170 -T-A--------A--G---------CA-C-G-----------------------------------------------------------------------G---------.........------------.........---...--------------C------- 774
B.AU.04.PS1038_Day174 -T-------------------------------------------------------------------------A--------------------G---------------.........------------.........---...--------------C------- 790
B.BO.09.DEMB09BO001 GT-------------G---------G----------A-----------------------------------G---------------------------------------.........------------.........G--...--------------C------- 948
B.BR.06.06BR1119 -T--------CC---A---------G----G--------------G--C---------------------------------------------------------------.........-G----------.........---...--------------C------- 996
B.CA.07.502_1191_03 -T-------C-----G---------G----------------------C-----------------------------------------------G--------------T.........C-----------.........---...--------------C------- 1006
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -T-------------G--------------------------A-----------A----------------------------------------------C----------.........---------G--.........---...--------------C------- 790
B.CN.10.DEMB10CN002 -T----C---CAA--G------------------------------------------------------------------------------------------------.........------------.........---...--------------C------- 951
B.CO.01.PCM001 -T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.........C-----------.........---...-----------G--C------- 784
B.CU.99.Cu19 -T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.........------------.........---...--------------C------- 1120
B.CY.09.CY266 ------------------------------------G---------------------------------------------------------------------------.........------------.........---...--------------C------- 796
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -T-----------------------G-------------------G-------------------------------------------------------C----------.........------------.........---...--------------A------- 814
B.DK.07.PMVL_011 -T----------------------AG-------------------------------------T------------------------------------AAT---------.........------------.........---...--------------C------- 944
B.DO.05.05DO_160884 -------------------------G----------------A--------------------------------------------------G------AC----------.........-G---C------.........---...--------------C------- 784
B.ES.09.P2149_3 -T----C---A-A--------------------------A--------G-----A-----------------------------A---------------------------.........-G----------.........---...---------------------- 1035
B.FR.08.DEMB08FR002 -C-----------------------G--------------------------------------------------------------------------------------.........-G----------.........---...---------------------- 941
B.GE.03.03GEMZ004 -T-----------------------G---------------------------------------------------------------------------C----------.........---------G--.........---...--------------C------- 775
B.HT.05.05HT_129389 ---A--------A-----------------------G----------------------------------------------------------------C----------.........-G----------.........---...--------------C------- 784
B.JM.05.05JM_KJ108 -T---------------------------------------------------------------------------------------------------C----------.........-G----------.........---...--------------C------- 784
B.JP.05.DR6538 -T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.........--C---------.........---...--------------C------- 1583
B.KR.07.07KYY4 -T-----------------------G--------------------------------------------------------------------------------------.........C-----------.........G--...--------------C------- 1245
B.NL.00.671_00T36 -T----------------C---------------------------------------------------------------------------------------------.........------------.........---...--------------A-----G- 1114
B.PE.07.502_2649_wg8 -T----------------------------------------------------------------------------C---------------------------------.........------------.........---...---------------------- 991
B.PY.03.03PY_PSP0115 -T---------C---G---------G----------------------T---------------------------------------------------------------.........-G---------C.........---...--------------C------- 784
B.RU.11.11RU21n -T-----------------------G-------------------------------------T------------------------------------------------.........------------.........---...--------------C------- 1138
B.TH.07.AA040a_WG11 -T----------A-----------AG----------------------------------C--T--------------------T--------G------------------.........------------.........---...--------------C------- 931
B.TT.01.01TT_CRC50069 -T-A------CC---A--------------------------A--------------------T-------------------A-----------------C---------T.........-G----------.........---...--------------C------- 802
B.TW.94.TWCYS_LM49 -T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.........------------.........---...---------------------- 1578
B.UA.01.01UAKV167 -T---------------------------------------------------------------------------------------------------C----------.........------------.........---...--------------C------- 784
B.US.11.ES38 -T---------CA--G-------------------------------------------------------------------------------------C----------.........-G----------.........G--...--------------C------- 1502
B.UY.02.02UY_TSU1290 -T--------CCC--G---------G----G---------C----------G-------------------------------AT---------------------------.........-G----------.........---...--------------C------- 781
B.VE.10.DEMB10VE001 -T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.........-G----------.........--A...--------------C------- 931
B.YE.02.02YE507 -AC------------------A---G-------------A------------------------------------------------------------------------.........-G----------.........--G...--------------C------- 784
C.AR.01.ARG4006 -T-A--------R------------G-C-----------A--------------------------------------C----A-----------------C----------.........-G---C------.........--T...-----------C--C------- 778
C.BR.07.DEMC07BR003 GT-A--------A------------G-C-----------AG-----------------------------------------------------------------------.........GG---C------.........--T...--------------C------- 926
C.BW.00.00BW07621 GT-A--------A--------------------------A-------------------------------------------------------------C----------.........-G---C------.........G--...--------------C------- 947
C.CN.98.YNRL9840 -T-A--------A--------------------------A--------------A----------------------------G-----------------C---------G.........GG---C---T--.........G-T...-----G-----C--C------- 781
C.CY.09.CY260 GT-A--------A------------G----C----------------------------------------------------------------------C----------.........------------.........--T...-----------C--C------- 793
C.ES.07.X2118_2 ---A--------A--------------------------A-------------------------------------------------------------C----------.........GG----------.........---...-----G-----G--C------- 1013
C.ET.02.02ET_288 GA-A------------------------CA---------A-------------------------------------------------------------C----------.........-G----------.........--T...-----G-----C--C------- 778
C.GE.03.03GEMZ033 GC-A---------------------G-------------A-------------------------------------------------------------C----------.........-G---C------.........--T...--------G--C--C------- 775
C.IL.98.98IS002 ---A-----------C-----------------------A-------------------------------------------------------------C----------.........-----C------.........G-T...-----G--------C------- 916
C.IN.03.D24 -T-A-------CA--G---------TA-C----------A--A--------------------------------------------C-------------CC---------.........-GC--C------.........G--...-----G--------C------- 1609
C.KE.00.KER2010 -T-A--------------G-------A-C----------A-------------------------------------------------------------C----------.........-G----------.........--T...--------------C------- 775
C.MM.99.mIDU101_3 -T-A--------A------------G-------------A-------------------------------------------G-----------------C---------G.........GG---C------.........G-T...-----G-----C--C------- 948
C.MW.93.93MW_965 GT-A--------A--------------------------A--------------------------------------------------------G----C----------.........-----C------.........--A...-----------C--C------- 778
C.SN.90.90SE_364 GT-A---------------------G-------------A-----------C-------------------------------A-------------G---C----------.........GG---C------.........--T...-----G-----C--C------- 775
C.SO.89.89SM_145 -T-A--------A--G--G------G-------------A-----------------------T------------------------------------------------.........-G---C------.........--T...-----G-----C--C------- 775
C.TZ.02.CO178 -T-A--------A--------------------------A-----------------------------------------------C--------G----C----------.........-G---C------.........--T...-----G-----C--C------- 775
C.US.98.98US_MSC3018 -T-A-----T--A--------------------------AG----G-------------------------------------------------------C----------.........------------.........G--...-----G--G-----C------- 775
C.UY.01.TRA3011 -T-A-----------------------A--------A--A--------------------------------------C--------------------G-C----------.........-----C------.........G--...--------------C------- 766
C.YE.02.02YE511 -T-A--------A--C---------G-------T-----A--------G----------------------------------G-----------------C----------.........GG---C-----C.........G-T...-----G-----C---------- 775
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ---A--------A------------G----------T--A-----G--G--T--A--------T------------------------------------AC----------.........-G---C------.........G-T...-----G-----G--C------- 937
C.ZM.02.02ZM108 GT-A------CCA--G---------G-------------A--A-----------------C---------------------------------------AC----------.........-G---C------.........--T...-----------C--C------- 1575
D.CD.83.ELI GT-A-----------------------------------------------------------T-------------------------------------C----------.........-G---C------.........---...--------------C------- 1125
D.CM.10.DEMD10CM009 GT-A---------------------G-------------------------------------T--C--------C-----------G-------------C---------T.........-G----------.........---...-----------C--C------- 942
D.CY.06.CY163 GC-A-----------------------------------------------------------T--T----------------------------------AC---------.........-GC---------.........G--...---------------------- 790
D.KE.97.ML415_2 GC-A---------------------CC------------AC----------------------T------------------------------------------------.........-GC---------.........---...--G--------C--C------- 1045
D.KR.04.04KBH8 GC----------------------C-----------T--AC----------------------T-----------------------------C------------------.........-GC--C------.........---...--------------C------- 1538
D.SN.90.SE365 -T-A-----------------------------------------------------------T------------------------------------------------.........-----------C.........---...--------------C------- 1578
D.TD.99.MN011 GC-A---------------------G----------------------G--------G-----T--T--------C------------------------------------.........-GC---------.........--T...--------------C------- 797
D.TZ.01.A280 GC-A--------------------------------A--------------------------T-------------------------------------C----------.........------------.........G--...--------------A------- 774
D.UG.08.p191859 GC-A-----------G----------A-C-------------A--------------------T-------------------A-----------------C---------T.........-GC---------.........--T...--------------C------- 1597
D.YE.02.02YE516 GC-A-------CA--A--------------------------A--------------------T--T-T------C------------G-----------A-----------.........-GC---------.........---...--------------C------- 784
D.ZA.90.R1 GC-A-----------------------------------------------------------T-------------------------------------C----------.........--C--C------.........---...-----------T--C------- 925
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -T-A-----------G-----A------C----------A--A--G-----T-----------------T--------------------T-----G---CAG---------.........-GC--C------.........G--...-----G---------------- 679
F1.AR.02.ARE933 -T-A-------C---------------CC----C-----------G-----T-----------T-----T--------------T-C-------------CA----------.........-GC--C------.........G--...-----G--------C------- 876
F1.BE.93.VI850 -T-A---------------------GCCC----------------G-----T-----G-----T-----T------------------------------CA---------G.........GGC--C------.........G--...-----G-----C--C------- 922
F1.BR.07.07BR844 -T-A------------------------C----------------G-----T-----------T-----C------------------------------CA----------.........-GC--C------.........G--...-----G--------A------- 1345
F1.CY.08.CY222 -T-A--------A---------------C----------------G-----T-----------------T--------------------------G---CA----------.........-GC--C------.........G-T...-----G-----C--C------- 778
F1.ES.11.DEMF110ES001 -T-A-----------------A-----CC-------T--------G-----T--A--------------T------------------------------CA---------T.........-GC--C------.........G--...-----G-----G--C------- 918
F1.FI.93.FIN9363 -T-A-----------------A------C----------------G-----T--------C--T-----T------------------------------CA----------.........-G---C------.........G--...-----G-----C--C------- 914
F1.FR.96.96FR_MP411 -T-A-------C---------------CCT---------------------T-----T-----------T------------------------------CA----------.........-GC--C------.........G--...-----G-----C--C------- 778
F1.RO.96.BCI_R07 -T-A-----------------------CC----------------G-----T-----------------T------------------------------CA----------.........-GC-CC------.........G--...-----G--------C------G 1606
F1.RU.08.D88_845 ---A--------A---------------C----------------------T-----------T------------------------------------CA----------.........-GC---------.........G--...-----G--------C------- 1041
F2.CM.10.DEMF210CM007 G--A-----------G-----------CC-------T-----A--G-----C-----G-----T--------------------------A-----G----CC---------.........-GC--C------.........G--...-----------C--C------- 932
F2.CM.97.CM53657 -T-A-----------G-----A--C--CC-------T-----A--------T-----------T-----------------C-A---A-------------C----------.........-GC--C------.........G--...--------------C------- 772
G.BE.96.DRCBL GC-A------CA---G--------------------------A--G--C----C---------T---------G-------------G--------G---A----------C.........-GC--C------.........G--...-----G---------------- 1543
G.CM.10.DEMG10CM008 GACA------CAA--G--------------------------A--------------C-----T-----------------C-AT--G--A------G---C---------T.........GGC--C------.........---...-----G---------------- 963
G.CN.08.GX_2084_08 GC-A------CCA--G---------T--C-------------A-----C--------------T-----------------C-A---G-------------C---------C.........-G---C------.........---...-----G---------------- 807
G.CU.99.Cu74 GC-A--C---CC---G-----------CC-------------A--------------------T-----------------------A-----------------------T.........--C---------.........---...-----G---------------- 1192
G.ES.09.X2634_2 GACA------CCA--G-----------CC-------------A--------------------T--------G--------------G-----C------A----------C.........-GC---------.........---...-----G---------------- 1053
G.GH.03.03GH175G GT-A------CA---G--------------------------A-----T----CA--------T--------------------A--G-----G------A----------C.........-G---C------.........---...-----G--------C------- 1619
G.KE.93.HH8793_12_1 -A-A------CCA--G------------C----------A--A--------------------T-----------C-------A---G------------A----------C.........-GC--C------.........---...-----G---------------- 981
G.NG.09.09NG_SC62 GC-A------CAA--G---------G----------------A--------------------T-----------C-----------G------------AC---------T.........--C--C------.........---...---------------------- 771
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B.FR.83.HXB2 AGTGCATCCAGTGCATGCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACATAGCAGGAACTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGGATGACA.........AATAATCCACCT.........ATC...CCAGTAGGAGAAATTTATAAAA 1579
Gag __V__H__P__V__H__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__I__A__G__T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W__M__T__.__.__.__N__N__P__P__.__.__.__I__.__P__V__G__E__I__Y__K__
G.PT.x.PT3306 GA-A------CCA--G------------C----------A--A-----C--------------------------------------G------------A--------G-C.........-GC---------.........G--...-----G---------------- 1525
G.SE.93.SE6165_G6165 GA--------CAA--G---------T--C-------------A--------------------T------------------T----G------------ACT--------C.........GGC--C------.........---...-----G---------------- 982
H.BE.93.VI991 GC-A--------A---------------C----------------------------------T---------------------------------G---C----------.........GGC-----C--A.........--T...-----G-----C--C-----G- 971
H.BE.93.VI997 GC-A------------------------C-------------------------------C--T-----T-------------------------------C----------.........GGC------AG-.........---...-----G-----C--C------- 906
H.CF.90.056 G--A------------------------C----------A--------------------C--T-----------------------G-------------C----------.........GGC------G--.........---...-----G-----C--C------- 926
H.GB.00.00GBAC4001 GACA------------------------C-------------------------------C--T-----------------Y-A-----------------C----------.........RGY-----C---.........R--...-----G--R--K--C------- 1100
J.CD.97.J_97DC_KTB147 GC-C--------A--------A---G----------T--------------G-----------T-------------------A-----------------C------A---GGCAACGGTGGC--C-A----.........---...--------------C------- 783
J.CM.04.04CMU11421 GK-A--------A------------CCR------------GC---------G-----------T-----------------------C-------------C----------.........GGC--C------.........---...--------G------------- 1097
J.SE.93.SE9280_7887 G--A--------A---------------------------G----------------------T-----------------------C------------------------.........GGC---------.........---...-----------G---------- 902
J.SE.94.SE9173_7022 G--A--------A------------G--------------G----------------------T-------------------A---C------------------------.........GGC--C-----G.........---...---------------------- 903
K.CD.97.97ZR_EQTB11 GA----C--------A-----------CC----------A--A--------T-----G-----T-----------------C--T---------------AC----------.........-GC--C------.........---...-----G--------C------- 778
K.CM.96.96CM_MP535 GT-A--C--------------------CC----------A-----------G-----G--------------------C--C-------------------C----------.........-GC--C------.........G--...-----G--G-----C------- 778
01_AE.AF.07.569M GACA--------A---------------C----------A-----G--------------------------------------------A---------------------.........--C-C---T---.........---...-----G--------C------- 791
01_AE.CN.09.1119 G-----C-----A---------------C----------------------------------------------C--------------A---------------------.........--C---------.........---...-----G-----C--C------- 819
01_AE.HK.04.HK001 G--A--C-----A---------------C----------A-----G-----------------------------C--------------A---------------------.........-GC-------Y-.........---...-----G-----C--C------- 956
01_AE.JP.x.DR0492 G--A--C-----A---------------C----------------G---------------------------T----------------A---------------------.........-GC-----T---.........---...-----G-----C--C------- 1597
01_AE.TH.04.BKM G--A--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A--------------------C.........--C--------G.........---...--G--G-----C--C------- 1540
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---A--C-----A---------------C----------------G-----T--A--------T--------------------------A---------------------.........-GC---------.........---...-----G-----C--C------- 1018
01_AE.TH.90.CM240 G--A--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------------.........--C--------C.........---...-----G-----C--C------- 1144
01_AE.VN.98.98VNND15 G--A--C-----A---------------C----------------G-------------------------------------A------A---------------------.........--C---------.........---...-----G-----C--C------- 843
02_AG.CM.08.DE00208CM001 GT-A--------A--G------------C-----------C-------------------------------------------------A-----------G---------.........-GC---------.........---...-----G-----C--G------- 950
02_AG.ES.06.P1261 G--A--------A---------------C----------------G-----------------T--------------------------A---------------------.........-GC--C------.........---...-----G-----G--C------- 1022
02_AG.FR.91.DJ263 ---A--------A---------------C----------A-----G----------------------------------------C---A---------------------.........-GC---------.........---...-----G-----C--C------- 933
02_AG.GH.03.03GH181AG G-CA-----------A------------C----------------G--------------------------------------------A-----------G--------C.........-GC--C------.........---...-----G--------C------- 1609
02_AG.LR.x.POC44951 G--A--------A--G------------C----------------------------------T--------------------------A---------------------.........-GC---------.........---...-----G--------C------- 1580
02_AG.NG.x.IBNG G--A--------A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------------.........-GC---------.........---...-----G--------C------- 1110
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 GACA--------A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------------.........-GC---------.........---...-----------C--C------- 782
02_AG.US.06.502_2696_FL01 G--A--------A--C--------------------------------------------------------------A-----------A---------------------.........-GC---------.........---...-----G-----C--C------- 782
02_AG.UZ.02.02UZ0683 GACA--------A-------------A-C----------------G--------------------------------C-----------A---------------------.........--C---------.........---...-----G-----G--C------- 775
03_AB.RU.97.KAL153_2 GT-A-------CA--G---------T--C-------G-------------------------------------G--G------------A---------------------.........-GC--C------.........---...-----G-----C--C------- 811
04_cpx.CY.94.94CY032_3 GACA--------A---------------C----------------------------------T--------------------------A---------------------.........-GC--C------.........G--...-----G--------C------- 945
05_DF.BE.x.VI1310 GT-A-----------G---------G-G-----------A--------T--------------T--------------C--C-------------------C----------.........--C--C------.........--T...--------------C------- 958
06_cpx.AU.96.BFP90 G--A--------A--------A------C-------------A--------------------T------------------------------------------------.........-GC--C------.........---...-----G--------C------- 1604
07_BC.CN.98.98CN009 -T-A--------A--------------------------A-------------------------------------------A-----------------C----------.........-G---C------.........G-T...-----------C--C------- 917
08_BC.CN.06.nx2 -T----------------------AG-G-----------------------------T--------------------------T--C-----G------------------.........------------.........---...--------------C------- 1529
09_cpx.GH.96.96GH2911 G--A--------A-------------A-C----------A---------------------------------------------G----A----------C----------.........GG---C-----C.........---...-----G--------C------- 790
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 GC-A--------A--G---------G-------------A--A--------------------T------------------------------------A-----------.........-GC---------.........---...--------------C------- 958
11_cpx.CM.95.95CM_1816 GA----------A--G-----A------C-----------C----------------------T-----------A----------C---A---------------------.........GGC--C------.........G--...-----G--------C----G-- 955
12_BF.AR.99.ARMA159 -T-A-----------------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA----------.........-GC--C------.........G--...-----G--------C------- 1587
13_cpx.CM.96.96CM_1849 GA--------CAA-GA---------T--C----------A--A--------------------T-----G-----C-----------G------------AC---------C.........-----C------.........---...-----G---------------- 957
14_BG.ES.05.X1870 GA--------CAA--G-----------CC-------------A--------------------T-----------------------G------------AC---------C.........--C---------.........---...-----G---------------- 1052
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---A--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A------G--------------.........-GC------G--.........---...-----G-----C--C------- 987
16_A2D.KR.97.97KR004 GC----------A---------------C----------------G-----------------T-----------------------------------------------C.........-GC--C------.........G--...-----G-----G--C------- 940
17_BF.AR.99.ARMA038 -T-A-----------G-----------CC-------------A--G-----T--A--------T-----T---G---------A----------------CA----------.........-GC--C------.........G--...-----G--------C------- 796
18_cpx.CU.99.CU76 -A-A--------A--G--------------------------A-----T--------------T--------------------------A---------A-G---------.........--C--C------.........---...-----G-----T--C-----G- 896
19_cpx.CU.99.CU7 GT-A-----------------------------------------------------------T-------------------------------------CC---------.........TCC---------.........---...-----------G--A------- 805
20_BG.CU.99.Cu103 GACA--C---CA---G-----------CC-------T-----A-----G-----------C--T---------G-------------A------------AC---------C.........--C---------.........---...-----G---------------- 1054
21_A2D.KE.99.KER2003 GT-A-----------G--------------------------------------A----------------------------------------------C----------.........GGC---------.........---...--------------C------- 784
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY GA----C-----A--G---------TA-C----------------------------G--------------------------------A----------C----------.........-GC--C--T---.........G--...-----G--------C------- 784
23_BG.CU.03.CB118 GC-A--C---CA---A-----------C--------T--A--A-----G-----------C--T-----------C-----------A--------G---A----------C.........--C---------.........---...-----G---------------- 1028
24_BG.ES.08.X2456_2 GA----C---CA---G-----------CC-------T--A--A-----G-----------C--T-----------------------A--------G---AC---------C.........--C--C------.........---...-----G---------------- 1039
25_cpx.CM.02.1918LE GC-A--------A--G------------C-------------A-----G-----A--------------G-------------A---G--A---------A----------T.........--C--C------.........---...-----------------C---- 787
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -T-A--------A--G--------C-----------------A--G--------------------------------C----------------------C---------C.........-GC--C------.........---...-----G---------------- 1590
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS GC--------CAA--G-----------------------------------------------T--------------C--------A-------------CG--------C.........-----C-----C.........---...-----G--G------------- 1573
28_BF.BR.99.BREPM12609 -T-A--------A--------A-----CC-------T--------G-----T-----------T-----T-----C-------A-----------------C----------.........-GC--C------.........G--...-----G--------C------- 948
29_BF.BR.01.BREPM16704 -T-A-----------------A--G--CC-------T--------G-----T-----------T-----T------------------------------CA----------.........-GC--C------.........G--...-----G--------C------- 983
31_BC.BR.04.04BR142 -T-A---------------------G-C-----------A---------------------------------T----C----------------------C----------.........-G---C------.........G--...-----------C--C------- 1033
32_06A1.EE.01.EE0369 GT-AT-----ACA--G---------T--CA------G--------------------------T--------------------------A---------------------.........-GC--C------.........---...-----G-----C--C------- 1220
33_01B.ID.07.JKT189_C GACA--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------------.........-GC---------.........---...-----------T--C------- 889
34_01B.TH.99.OUR2478P G--A--C-----A--G------------C----------A-----G--------------------------------------------A--G------------------.........-GC---------.........---...-----G-----C--C------- 784
35_AD.AF.07.169H GT----------A--G-----------------------------------------------T-----------------C----C---A-----G----C----------.........--C--C------.........--T...-----G-----C--C--C-G-- 788
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 G--A--C-----A------------CA-C-------------A----------------------------A------------------A----------C----------.........--C--C------.........--TTCT--------------C------- 787
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 G--A--------A------------CA-C-----------T-------------------------------------------------A--G---G---C----------.........-GC--C------.........---...-----G-----C--C------- 778
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -T-A-----------------A-----AC-------T--------G-----T-----------T------------------------------------CA----------.........-G---C------.........G-T...--C--G--------C------- 993
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -T----------A------------------------------------------------------------------------------------G---C----------.........-G----------.........G--...-----G--------C------- 1053
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -C-A-----------------------CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA----------.........-GC--C------.........G--...-----G--------C------- 1065
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -T-A-----------------------CC-------G--------G-----T-----------T-----T-------------A---------G------CA----------.........-G---C------.........G--...-----G-----G--C------- 1108
43_02G.SA.03.J11223 GC-A------CCA--G------------C-------T-----A--------------------T-----------------------G-----------WAC---------C.........-GC--C------.........---...-----G------C--------- 1104
44_BF.CL.00.CH80 ---A-----------------A---GCCC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------------------.........-GC--C------.........G--...-----G--------C------- 1024
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---A--------A------------GCCC-------------------------------------------------------------A------G--------------.........GGC--C------.........G--...-----G--------C----G-- 1571
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -T-T---A----T--------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA----------.........-GC--C------.........G--...-----G--------C------- 1020
47_BF.ES.08.P1942 -T-A-----------------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T--------C---------------------CA----------.........-GC--C------.........G--...-----G-----T--C------- 1021
48_01B.MY.07.07MYKT021 GACA--C-----A-----T---------C----------------G-------------------------------------A------A-----G---------------.........GGC---------.........---...-----G-----C--C------- 790
49_cpx.GM.03.N26677 G--A--------C---------------C----------A--------------------------------------------------A-----------------A---.........GGC---------.........---...-----G--------C------- 1014
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -T------------------------C---------------------------------C--T-------------------A----------------------------.........-G----------.........---...--------------C------- 786
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 G--A--C-----A---------------S----------------G--------------------------------------------A---------------------.........-RC---------.........---...-----G-----Y--C------- 896
53_01B.MY.11.11FIR164 -ACA--------A---------------C----------------G--------------------------------C-----------A--G------------------.........--C---------.........---...-----G-----C--C------- 925
54_01B.MY.09.09MYSB023 -T----------------------AG-------------A-----G-----------------------------------------------G------------------.........-GC---------.........---...--------------C------- 978
55_01B.CN.10.HNCS102056 G-CA--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------------.........--C---------.........--T...-----G-----C--C------- 895
O.BE.87.ANT70 -ACT--C---CCA-CG-T------GT-GC-------G-----A--G-------CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G-----TCAC----CT--C......AGGCCC--C-A----.........---...-----------C--C----G-- 1627
O.CM.91.MVP5180 -ACT------CCAGCAATG-----GT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C--A-AG--A--G-----TAT-----CT--T......AGAGGGGC-AACT--.........---...-----------C--C----G-- 1602
O.CM.98.98CMA104 -ACT--C---A-AGCG-T------AT-GC----G--A-----A--G-------CA-----------T--T--G--A-----C-----G--A-----GG-GCAC----CT--C......AGAGCC--CAAC---.........---...-----------C--C----G-- 1059
O.FR.92.VAU -ACT------CCAGTA-T---A--AT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A--A--C-----G--A--G-----TCAC----CT--C......AGGGC---C-AG---.........---...-----T--G--T--C----G-- 1136
O.SN.99.99SE_MP1299 -ACT--C---CCAGCG--------AT-GC-TGT---G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C----AG--A--G---G-TCAC-----T--C......AGGCCC--C-A----.........---...-----------C--C----G-- 1629
O.US.10.LTNP -ACT--C---CCA-CA-T------GT-GC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C----AG--A--G---G-TCAC----CT--T......AGGCCC--C-A---C.........---...-----------C--C----G-- 1548
O.US.97.97US08692A -ACT--C---CCA-CGAT------GT-AC-------G-----A--G--C----CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G---G-TCAC---G-T--C......AGG--CCCCAAC---.........---...-----------C--C----G-- 1024
N.CM.02.DJO0131 GAC-------R-C-C--YG--A--AT-AC-C-----A--AC----------T--A--------T--------G--A--------T--GMT------GG-GACC--------T.........TC------T---.........G-T...--------------C------- 1064
N.CM.04.04CM_1015_04 GAC---------C-C--TG--A--AC-AC-C-----G--AC----------T--A--R-----T--------G--A--------T--G-CA-----G---AC---------T.........TC------T---.........--T...-----------T-------G-- 1057
N.CM.06.U14842 GACA--------C-C--TG--A--A--AC-C-----G--A--A--G-----T--A--------T-----G--G--A-------ATG-GGCA-----GG---C---------T.........GC------T---.........G-T...---R-------C-------G-- 1056
N.CM.95.YBF30 GACA--------C-C--TG--A--AC-AC-C-----G--AC-------C--T--A--------T-----------A-----C-----GGCA-----GG-G-CT--------T.........GC------T---.........G-T...-----------T-------G-- 1143
N.CM.97.YBF106 GAC--------CC-C--TG--A--AC-AC-C-----G--A--------C--T--A--------T--------G--A--------T--GGCA-----GG-G-C---------T.........TC------T---.........--T...-----------T-------G-- 1144
N.FR.11.N1_FR_2011 GACA--------C-C--TG-----A--GC-C-----G--A-----------T--A--------T-----------A--------T--GGCA-----G----C---------T.........GC------T---.........G--...-------------------G-- 953
P.CM.06.U14788 -ACA-----C--T-CA-T---A--AT-AC-------G---C-T----------CA---G-G--T--T--------C---------AAA--------G---ACC---------.........-GG--CAAT---.........G-A...--------G--C--C----G-- 1044
P.FR.09.RBF168 -ACA-----T--T-CW-TR--A--GT-AC-------G---C-T-----C----CA---G-G--T--T--------C-------A-AAG--------G---ACC----CA---......AGG--C---AAT---.........--A...-----------T--C----G-- 1611
CPZ.CD.06.BF1167 GT-A--C---ACT-----------GC-A-TC-----GACTC-A-----G--C-CA--G--------T--------A--A------A--GT---G--G---CA----G-A--T.........-C-CC--A-AA-CAAGGAGGAG-T...-----------T--C------- 1660
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 GACA--C--TACC--------------A--T-----A--A-----G--------A--C--------------C--------CT----AG----G---G----G---------.........GCA--C--T---.........--T...-----------T-------G-- 1118
CPZ.GA.88.GAB1 CT-A-----CACT-----T--T--G--A--C-----A---C-A--G--G--------T-----T--------G--C--C--C--A--G-----------T--G----CA---.........GCA-----T--C.........---...--------G--TG------G-- 1640
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -C-A-----C-CT-----------CCAGCAGG----GAT-C-A--G--G----CA---GCA-----T-----G--C--------AACA--A---------CAG---------.........-CACC----G-ACAAGGAGGAG-A...--------G--T--C-----G- 1220
CPZ.US.85.US_Marilyn -ACA-----TC----------C-----A--------G--------------C--------------T--------C--C--C---T-G--A------G-G--C---------.........GCA--C-----C.........--T...-----------C--A----G-- 1627
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B.FR.83.HXB2 GATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGACCAAAGGAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAGCAAGCTTCACAGGAGGTAAAAAATTGGATGACAGAAACC 1749
Gag R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__I__R__Q__G__P__K__E__P__F__R__D__Y__V__D__R__F__Y__K__T__L__R__A__E__Q__A__S__Q__E__V__K__N__W__M__T__E__T_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------------------------------------------------T------T----T-----------G-----A---T----C--------------TA------T----G----T-----T---------A---------------G------------G--A 960
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----------------------------------------------GTT------T----------G-----G--------------C--------------TA------T---------C-----T--A------A----A--T------------------------ 960
A1.ES.06.X2110 -----------T---------------------------------YKGTT------T----T----A------G-----A--------C--------------TA------T----G----C-----T---------A--------------GG---------------A 993
A1.IT.02.60000 -------------A--------------------------C------GTT--------A--------------G-----A--------C-----T--------TA------T---------C-----T---------A-C-----T-----G------------------ 1760
A1.KE.06.06KECst_001 -----------------C-----------------------------GTT------T----T----A------G-----A--------C-----T--------TA------T---------C-----T---------A-------T-----------------------A 961
A1.RU.11.11RU6950 -------------A-----------G-----------------------T------T-A-------A------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A-G-----T-----G--C-----------C--- 1279
A1.RW.07.pR463F -------------A---------------------------------GTT------T---------A------G-----A-----------------------TA------T---------C-----T-------------C---C------------------------ 1767
A1.SE.95.SE8538 -------------------------------C-----------T---GTT------T-A--T-----------------A-----A--C--G-----------TA------T----G----T-----T--------CA--------------GG---------------A 954
A1.TZ.01.A341 -----------------------------------------------GTT------T----T----A------------A--------------T--------TA------T---------C-----T---------A--------------GG---------------A 954
A1.UA.01.01UADN139 -------------A-----------G---------------------GTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A-------T-----G--C--------------- 954
A1.UG.07.p191845 -----------------------------------------------GTT------T----T----A------G-----A--------------T--------TA-A----T----TG---C-----T---------A-G-----A------GG---------------A 1788
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -G---------------------------------------------GT-------T----------G-----G-----A--------C--------------TA------T----G----C-----T-G-------A----A--A-----G--C----------G---T 1196
A2.CD.97.97CDKTB48 -----------------------------------------------GT-------T---------A------G-----A-----------------------TA------T---------C-----T---------A----------------------------C--- 1114
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------------------------------------------GT-------T----------------G--C--A-----------------------TA------T---------C-----T--A------A-------T--------------------C--- 948
A2.CY.94.94CY017_41 -----------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T-----G--TA------T---------------T--------CA----------------C--------G--C--- 1106
B.AR.04.04AR143170 -------------A-----------------------------T--C---------T---------A------------------------------------------------------------------------------T--G--------------------- 944
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------G-----------------------T---GT-------Y----T--------------------------Y--------------------------------------------------------T------------------------ 960
B.BO.09.DEMB09BO001 ----------------T--------------------------T----------------------A------------A--------------------G--------------------------Y------------------------------------------ 1118
B.BR.06.06BR1119 ----------TT-------------------G--G------T-----GT---------------------G-----T--------T--------------------------------C--------------------------T------------------------ 1166
B.CA.07.502_1191_03 ----------T--A--------------------G------------GTT------T----------------------------------------------T-----------------------------------------A------------------------ 1176
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ----------T--------------------------------------------------------------------A----------------------------------G------------------------------------------------------- 960
B.CN.10.DEMB10CN002 -------------------------G--------------------------------A-------A------------------------G--T------------------------------------------A-------A------------------------ 1121
B.CO.01.PCM001 -----------T-------------------G--------------C---------T-------------------------------C--------------------------------------A------------------------------------------ 954
B.CU.99.Cu19 -----------T------------------------------------------------------A------------A--------------T--------T-----------------------------------------------------------------A 1290
B.CY.09.CY266 -----------------C----------------G--------T---GT---------A--------------------------T----------------------------G------G-----------------------T-----------------------A 966
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ----------------GC-----------------------------GT------C--------------------------G--------------------T--------------------G--------------------T--------------------G--- 984
B.DK.07.PMVL_011 -----------A---------------------AG-------------TT--------------------------------G------------------------------------------------------A----------------------------G--- 1114
B.DO.05.05DO_160884 -----------------------------------------------GT------------------------G-----------------------------------------G-----------------G-----------T------------------------ 954
B.ES.09.P2149_3 -------------A--------------------------------C--------------------------------A--------------T--------T-----T-----------------A-----------------T--G--------------------- 1205
B.FR.08.DEMB08FR002 -----------T----G-----------------G--------------TG---------------A------------A--------------T-----------------------------------------------A--A------------------------ 1111
B.GE.03.03GEMZ004 -----------T-------------------------------T---GT------------------------------------A--------T--------------------------------------------------A------------------------ 945
B.HT.05.05HT_129389 -------------------------------------------------------------------------------------------------------T--A--T--------------G--T------------------------GG---------------- 954
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------------------------------------GT------------T-----------G-----------------------------------------------G------------TG-A-------T--------------------G--- 954
B.JP.05.DR6538 ----------------------------------------------------T--------------------------A--------------T--------T------------------------------------------------------------------ 1753
B.KR.07.07KYY4 ----------------G-------------------------------G-----------------A---------------------------------------------------------------------G-----A--A------------------------ 1415
B.NL.00.671_00T36 ------------------------------------------------------------------A------------------------------------T---------------T-------T--------C--------A------------------------ 1284
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------------G-----C-----------G-----------C---------------------------------------------------------A----------------------T-----------------T------------------------ 1161
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------A----------------------G--------Y-----------------------------------------T-----------------------------------------T-----------------A------------------------ 954
B.RU.11.11RU21n -----------A-------------------------------------------------------------------A-----T--C-----T---------A-A-----C--------------------G-----------A--------------------G--- 1308
B.TH.07.AA040a_WG11 ----------------------------------------C--------T----------------A------------------------------------------------------------------------C--A--T------------------------ 1101
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------------------------------------------------T----------------------------------------C--------------------------------------C-----A--------------------------- 972
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------------------------------------------------T-------------------------------------T------------------------------A-------------------T------------------------ 1748
B.UA.01.01UAKV167 -----------------------------------------------GTT--------A--------------------A---------------------------------------T----G--T--------------A--T------------------------ 954
B.US.11.ES38 ----------------G-----------------G--------T----------------------AG--G--------------------------------T-----------------------------------------T------------------------ 1672
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------------C------------------------------GT------------------------------A-----------------------------------------------A--------------A--T------------------------ 951
B.VE.10.DEMB10VE001 ----------AT-A--G-------------------------------------------------A-------------------------------------A----------------------T-----------------T------------------------ 1101
B.YE.02.02YE507 -G--------------------------------G--------T----------------------A------------A-----------------------------------------------------------------T--G--G------------------ 954
C.AR.01.ARG4006 ----------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------T--------------T-T-------T-------A--A------A-C--A-----------------------G--- 948
C.BR.07.DEMC07BR003 ----------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------A--A------A-C--A-----------------------T--- 1096
C.BW.00.00BW07621 ----------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----------------------------T-------TC-----GT-------T--A------A----A--------G--------------C--- 1117
C.CN.98.YNRL9840 ----------T-----G--------------------------T---GTT------T----------------G-------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T--------------------C--- 951
C.CY.09.CY260 ----------T-----G------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--C------A------T-------T-------T--A------A-C--A--------------------------- 963
C.ES.07.X2118_2 ----------TT----G---------------------------------------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------T--A--G---A-------T--------------------C--- 1183
C.ET.02.02ET_288 ----------T-----G------------------------------GT-------T----------------G-----A--G--T-------------------------T------CT-------T--A------A----A--T------------------------ 948
C.GE.03.03GEMZ033 ----------TA----G------------------------------GT-------T---------A------G-------------------------------------T---------------T--A------A----A--T--------------------T--- 945
C.IL.98.98IS002 ----------T-----G--------------------------T---GT-------T---------A------G-----------------------------T-------T------CT-------T---------A-T--A--A--------------------C--- 1086
C.IN.03.D24 ----------T-----G--------------------------T---T--------T---------A------G-----------------------------T-------T-------T-------T--A------A-------T--------------------C--- 1779
C.KE.00.KER2010 ----------T-----G------------------------------GTT-----------------------G-------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--A--------------------C--- 945
C.MM.99.mIDU101_3 ----------T-----G------------------------------GTT------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T------------------------ 1118
C.MW.93.93MW_965 ----------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------------------A----T-------T-------T--A---T--A----A-----------------------C--- 948
C.SN.90.90SE_364 ----------T-----GC-----------------------------GT-------T---------A---------G----------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T--G-----------------C--A 945
C.SO.89.89SM_145 ----------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T--------------------C--- 945
C.TZ.02.CO178 ----------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----------------------------T-------T-------T-------T--A------A----A--T--------------------C--- 945
C.US.98.98US_MSC3018 ----------T------C-----------------------------GT-------T---------A------G-----------T------------------A----T-T----GT-T-------T--A------A----A--T------------------------ 945
C.UY.01.TRA3011 ----------T-----G-----------------G------------GT-------T----------------G-------------------------------------T-------T-------A--A------A-C--A-----------------------T--- 936
C.YE.02.02YE511 ----------TA----------------------G------------GT-------T---------A---------------------------T--------T-------T-------T-------T--A------A----A--T--------------------C--- 945
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ----------T-----G------------------------------GT-------T----------------------------------------------T-------T-------T-------T---------A----A--A------------------------ 1107
C.ZM.02.02ZM108 ----------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G--------------------T----------------T------CT-------T--A---T--A----A-----------------------C--- 1745
D.CD.83.ELI ----------TG-----------------------------------GT-------T-------------G--------------T-----------------------------------------------------------T------------------------ 1295
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------T----C--------------C---------------GTA------T----T-----------------A---------------------------------------T-------T--------------A--T------------------------ 1112
D.CY.06.CY163 -----------T-------------------C--------C------GTA------T----T-----------------A-----------G-----------------------------------T--------------A--T------------------------ 960
D.KE.97.ML415_2 -------------A---------------------------------GT-------T---------A------------------------------------T------------GT-T-------------------------T-----------------T------ 1215
D.KR.04.04KBH8 -------------------------------------------T---GTTG-----T---------A------------A-----------------------T-----------------------------------------------------------C------ 1708
D.SN.90.SE365 -------------------------G-----------------T---GT-------T----------------------A--------------T--------T-----------------------------------------------------------T--C--- 1748
D.TD.99.MN011 -----------T-----------------------------------GT-------T----T-----------------A--------------T-----------------------------------------------A--T------------------------ 967
D.TZ.01.A280 -----------------------------------------------GTT------T-------------------------G--------G-----------T--------------------------------------A--T-----------------T------ 944
D.UG.08.p191859 -------------A--------------------G------------GT-------T----------------------------------G-----------T-----------------------------------------T-----------------T------ 1767
D.YE.02.02YE516 -----------T-----------------------------------GT-------T----T-----------------A--------------------------------------C-----------A-----------A--A------------------------ 954
D.ZA.90.R1 -----------------------------------------------GT------AT-------------G--------------T--------T--------------------------------A-----------------T--------C--------------T 1095
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G--C--A------------------------A------T---------------T---------A-------A--------------------C--- 849
F1.AR.02.ARE933 -------C-----A---------------------------------GT-------T---------AG-----G-----A-----T------------------A------T----G-C--------T--A--G---A-------T--------------------C--- 1046
F1.BE.93.VI850 -------C-----A-----------------------------T---GT-------T---------A------G-----A------------------------A-A----T----GTC--------T-----------------C-----GGG------------C--A 1092
F1.BR.07.07BR844 -------C-----A---------------------------------GT-------T---------AG-----G-----A------------------------A------T--G---C--------T--------C--------A--------------------CT-- 1515
F1.CY.08.CY222 -------C-----A---------------------------------GT-------T---------A---G--G------------------------------A------T------A--------T--A------A-------A-----GGG------------C--- 948
F1.ES.11.DEMF110ES001 -------T-----A---------------------------------GT------CT-A--------------G-----A------------------------A------T------C--------------G---A-------------GGG------------C--- 1088
F1.FI.93.FIN9363 -------C-----A--------------------G------------GT-------T----------------G-----A------------------------A------T----G----------T---------A-------A-----GGG------------C--- 1084
F1.FR.96.96FR_MP411 -------C-----A---------------------------------GTT------T----------------G-----------T--------------G---A------T---------------T-----------------A-----G----------------G- 948
F1.RO.96.BCI_R07 -------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G-----------------------------TA------T---------------T---------A-------A-----GGGA-----------C--- 1776
F1.RU.08.D88_845 -------C-----A-----------------G---------------GT-------T---------A------G-----A-----T------------------A------TC--------------T------TGCA-------A-----GGGC-----------C--- 1211
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------T--A---------------------------------GT---T---T---------A------G-----A------------------------A------T---------------T---------A-------A-----GGGC-----------C--- 1102
F2.CM.97.CM53657 -------------A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A------------------------A------T---------------T-----------------A------GGC-----------C--- 942
G.BE.96.DRCBL ----------------G-----------------------C------GT-------T-------------G--G-----A--------------T-----G--TA-A----T------C--G-----T---------A-------A-------GC-----------C--- 1713
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------------------------------------------GT-------T---------A------G--------------------T--------T-------T-------T-------T---------A-------T-----G--C-----------C--- 1133
G.CN.08.GX_2084_08 ----------------G------------------------------GT-------T---------A------G-----A-----T--C-----T--------TA-A----T-------T-------T--A--G--CA-------T--------C--------------- 977
G.CU.99.Cu74 -----------------------------------------------GT-------T----T----A------G-----A-----T--------T---------A------TC------T--C----T---------A-------A------GGC-----------C--- 1362
G.ES.09.X2634_2 -------------------G---------------------------GT-------T----T----A------G-----A-----T--------T-----G--TA------T-------T-------T--A------A-------A--------C-----------C--- 1223
G.GH.03.03GH175G ----------------G-----------------------C------GT-------T----------------G-----A--------------T---------A-A----T----G----------T--A------A-------A------C----------------- 1789
G.KE.93.HH8793_12_1 -----------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T---------A------T-------T-------T---------A-------A------GGC-----------C--- 1151
G.NG.09.09NG_SC62 -----------------------------------------------GTT------T---------A------G-----A-----T--C-----T--------TA----T-T-------T-------T--------CA-------A------GGC-----------C--- 941
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B.FR.83.HXB2 GATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGACCAAAGGAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAGCAAGCTTCACAGGAGGTAAAAAATTGGATGACAGAAACC 1749
Gag R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__I__R__Q__G__P__K__E__P__F__R__D__Y__V__D__R__F__Y__K__T__L__R__A__E__Q__A__S__Q__E__V__K__N__W__M__T__E__T_
G.PT.x.PT3306 --------------------------------------------------------T----T----A------G-----------T--C-----T--------TA------T-------T-------T--A------A-------A--------C-----------C--- 1695
G.SE.93.SE6165_G6165 ----------------G------------------------------GT-------T-A--------------G-----A-----------------------TA------T----TG-T-G-----T-----------------T------GGC-----------C--- 1152
H.BE.93.VI991 -----------------------------------------------GT-------T---------A------------A--------C---------------A------T--G-GT-T-------T---------A-------T--------C-----------C--- 1141
H.BE.93.VI997 -------------------------G-----------------T---GTT--T-------------A------G-----A------------------------A------T-------T-------T--------CA----------G--G--------------C--- 1076
H.CF.90.056 -------------------------G-----------------T---GT-----------------A------G-----A------------------------A----T-T-------T-------T--------CA-------T--G--G------------------ 1096
H.GB.00.00GBAC4001 -----------W-------------------------------T---GT-------T---------A------G-----A--------------Y---------A----Y-T-------T-------T--------CA-------C--G--G--------------C--- 1270
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----------TT-A-----------------G---------------GT-------T----------G-----------A-----T--------------G--TA------T-------------------------A----------------------------T--- 953
J.CM.04.04CMU11421 -R--------T--------------------R---------------GT-------T----T-----------------A--R--T--------Y--------T-------T---------------T---------A-------A--------------------T--- 1267
J.SE.93.SE9280_7887 ----------T------C-----------------------------GT---T---T----T-----------------A-----T------------------A------T----G----------T---------A-------T--------------------T--- 1072
J.SE.94.SE9173_7022 -G--------T------C-------------G---------------GT-------T----T-----------------A-----T--C---------------A-A----T----G----------T---------A-------T--------------------T--- 1073
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------G--------------G---------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T--G-GT---------T--A-----CA-------A------------------------ 948
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------T-----C------------------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T------C--------T--A-----CA-------A-----G--------------C--- 948
01_AE.AF.07.569M -G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C-----T--------TA------T---------C-----G--A------A----------------C--------------- 961
01_AE.CN.09.1119 -G---------------------------------------------GTTG-----T---------A------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A----A--A------------------------ 989
01_AE.HK.04.HK001 -G--------T------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A-------A------------------------ 1126
01_AE.JP.x.DR0492 -G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A----------------C--------------- 1767
01_AE.TH.04.BKM -------------------------G-----------------------T------T----------------G-----A--G-----C---------A----TA----------------C-----A--A------A----------G-----C--------------- 1710
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -------------A---------------------------------GTT--T---T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----A--A-----CA----------------C--------------- 1188
01_AE.TH.90.CM240 -G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A----------------C--------------- 1314
01_AE.VN.98.98VNND15 -G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--G-----C--------------TA----------------C-----G--A------A----------------C--------------- 1013
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -----------------------------------------------GT-------T----------------------A--------------T--------TA------T----G-CT-------T--A------A--------------GGC--------------- 1120
02_AG.ES.06.P1261 -G------G-T------------------------------------GT-------T-A--T-----------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------------C-----------C--- 1192
02_AG.FR.91.DJ263 -----------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A-----GA-G--------------CC-------------- 1103
02_AG.GH.03.03GH181AG --------G-T---------------------------------------------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A---T----G--------------C-----------T--- 1779
02_AG.LR.x.POC44951 --------G--------------------------------------GT-------T----------------G--G--A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------------C--------------- 1750
02_AG.NG.x.IBNG --------G-------------------------G------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------------C--------------- 1280
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------------C----------------G------------GT---T---T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------------C--------------- 952
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----------T--------------------------------------------CT---------A------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----A--A------A-G--------------C--------------- 952
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------G-T------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------------C--------------- 945
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------A-----------G---------------------GTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A-------T-----G--C--------------- 981
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------T----G-------------------C---------C-TT-----CT----------------------A--------C-----T--------TA------T----TG---C-----A--A------A-C--------G--------------------- 1115
05_DF.BE.x.VI1310 ----------T------------------------------------GT-------T----T--------G--------------T---------------------------------------------------A-------A--------C--------------- 1128
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------A---------------------------------GTTG-----T---------A------------A--------C--G--T--------TA------T---------------T---------A-------A--------------------C--- 1774
07_BC.CN.98.98CN009 ----------T-------------------------------------------------------A------G-------------------------------------T-------T-------G--A------A----A--T--------------------C--- 1087
08_BC.CN.06.nx2 -----------G-C------------T---------------------------------------A------G----T---------------------T----A-----T-T-T---T-T-----T--A------A----A--T---T--C-------------C--- 1699
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------G--------------------------------------GT---T---T----------------G-----A--------C--G-----------TA-A----T---------C-----T---------A-------T-----------A------------ 960
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------A--A--G------------------------------GT-------T-A--------G--------------------------T--------T-----------------------------------G-----T-----------------C------ 1128
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------------------------------------------GTT------T----T-----------G-----A-----T--C-----T--------TA----T-TC---TG---C-----T---------A--------------C-A-------------G- 1125
12_BF.AR.99.ARMA159 -------C-----A------------------------------------------T----------------G-----A------------------------A------T------C--------T---------A-------A-----G--------------C--- 1757
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------G--G---------------------------GT------------------------G-----A--------------T---------A------T-------T-G-----T---------A-------T--------C-----------C--- 1127
14_BG.ES.05.X1870 -------------------------------G--G------------GT-------T----T-----------G-----A-----T--------T--------TA------T-------T-------T--A------A-------A------GGC-----------C--- 1222
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----A--A------A-------------------------------A 1157
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------T-----------------------------------GT------------------------G-----A-----------------------TA------T---------C-----T---------A-------A------------------------ 1110
17_BF.AR.99.ARMA038 -------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--G---------------------A------T------C--------T-----------------A-----GGG------------C--- 966
18_cpx.CU.99.CU76 ----------A------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----T--------------G--TA------T---------C-----T-----G---A-------------------------------- 1066
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------------------------------------GT-------T----------------------------------------------T-----------------------------------------T-----------------T------ 975
20_BG.CU.99.Cu103 -----------------------------------------------GTA------T----T----A------G-----A--------------T--------TA------TC------T--C----T---------A--------------GGC-----------C--- 1224
21_A2D.KE.99.KER2003 -------------A---------------------------------GT-------T-A-----------G--------------T--------T-----------------------------------A--------------A--------------------C--- 954
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C-----------G---A----T-T---------C-----G--A--G---A-------T--G--------------------- 954
23_BG.CU.03.CB118 -----------------------------------------------GTA------T----T----A------G-----A--G--T--------T--------TA-A----TC------T--C----T---------A-------A------GGC-----------C--- 1198
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------T-----------------------------------GTA------T----T----AG-----G-----A-----------------------TA-R----T-------T-------T--A------A-------A------GGC-----------C--- 1209
25_cpx.CM.02.1918LE -----------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T---------A-------A------GGC-----------T--T 957
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------T------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----------------------TA-A----T---------T-----T---------A-------A------GCC-----------C--T 1760
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------A---------------------------------GT---T---T----------------G-----A--------------T-----G--TA------T-------T----G--T--A------A----A---------------------AGC--- 1743
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------C-----A--------------------G------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T------C--------T------TG-A-------A------GG------------C--- 1118
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G-----A------------------------A------T------C--------A------TG-A-------A-----GGG------------C--- 1153
31_BC.BR.04.04BR142 ----------T-----G---------------------------------------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------A--A--G---A-C--A--------G--------------T--- 1203
32_06A1.EE.01.EE0369 -------------A-----------G--------------------GGTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A----C--T-----G--C--------------- 1390
33_01B.ID.07.JKT189_C -G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----------T--C--------------TA----------------C-----A--A------A-------------------------------- 1059
34_01B.TH.99.OUR2478P -G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A-------A--------C--------------- 954
35_AD.AF.07.169H ----------A-----G-----------------G-----------CGTT------T----T----AG-----G-----A-----T--C--------------T-------T----GT---C-----T---------A--------------GG---------------A 958
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----G--A------A-------T------------------------ 957
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------------A---------------------------------GT-------T----------------G-----A--------C--------------TA------T---GGT---C-----T------T--A----------------C--------------- 948
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------C-----A--------------------------C------GTT------T-----C---A------G-----A------------------------A------T----GTCG-------T------T--A-------A--------------------C--- 1163
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------T---T-A-----------------------------T---GT------------------------------------------------------------------------------------------C------------GCC-----------T--- 1223
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T---------A------T------C--------G--A------A-------A--------------------C--- 1235
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------C-----A---------------------------------GT------CT----------------G-----R------------------------A------T---G--CT-------T---------A-------A-----GGG------------C--- 1278
43_02G.SA.03.J11223 ----------T-----G-----------------------------AGT-------T---------A------------A--------C-----T--------TA------T-------T-G-----T--------CA-------T--------------------C--- 1274
44_BF.CL.00.CH80 -------C-----A------------------------------------------T----------------G-----A------------------------A------T------C--------T---------A-------A-----G--------------C--- 1194
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------------G--------G---------------------GT-------T----------------G-----A--------C--G--T--------TA------T---------C-----T---------A-------------------------------- 1741
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------C-----A---------------------------------GT-------T-------------G--G-----A--G---------------------A------T------C--------T--A------A-------A-----GGG------------C--- 1190
47_BF.ES.08.P1942 -------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------T-----G--TA------T----GTC------------------A-------T------------------------ 1191
48_01B.MY.07.07MYKT021 -G---------T-----------------------------------GTT------T-------------G--G-----A-----T--C--------------TA-------C--------T-----G--A------A---------------GC--------------- 960
49_cpx.GM.03.N26677 -----------------------------------------------GTT-----------------------G-----A--------C--G-----------TA------T---------C-----T---------A-------------------------------- 1184
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------------------------------------GT---------A--------------------------T--------T--------T-----------G-----------------------------T------------------------ 956
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----------A------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--R-----------TA-R--------------C-----G--A------A----------------Y--------------- 1066
53_01B.MY.11.11FIR164 -G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----A--A------A----------------C--------------A 1095
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------T-----------------------------------GT---------------------------------------------T-----------------------------------------------A--T------------------------ 1148
55_01B.CN.10.HNCS102056 -G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A-------------G--C--------------- 1065
O.BE.87.ANT70 A-------G-GT-A---C----C-----G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-AG--G--------------A-----------------T--------C-----AT-------T---------A-T--A--A-----------------------T 1797
O.CM.91.MVP5180 A-------G-G--A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A--T--T--G--G--------A-----A--C-----T--------T-----T--C-----AT-------T---------A-T--A--A-----G------------------ 1772
O.CM.98.98CMA104 A-------G-GT-A--GC----C-----G----A------C--T---GTG-----CT-A--T--T-A---G--------A-----G-----------------T--------C-----AT-------A--A-----A--T--A--A-----------------------T 1229
O.FR.92.VAU AG------G-AA-A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A-----T-AG---A-----G-A-----A--------T-----G--T-A------C-----AT-------T--------AA-T--A--A------------------------ 1306
O.SN.99.99SE_MP1299 A-------G-GT-A--------C---G-G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-----G--------A-----A-----------------T--------C-----AT-------T--A--G--AA-T--A--A------------------------ 1799
O.US.10.LTNP A-------G-GT-A--------C-----G----A------C--T--AGTG------T-A--T--T--G--------G--A-----A-----------------T--------C-----AT-------T--A-----A--T--A--A------------------------ 1718
O.US.97.97US08692A A-------G-GT-----C----C-----G----A------C-----AGTA-----CT-A--T--T-----G--------A--G--A-----------------T--------C-----AT-------T--------AA-T--A--A------------------------ 1194
N.CM.02.DJO0131 A-------G-T-----G-------G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------------A--------------T---------A-------C------T-------A-----G--A--------T-----G-----------------A 1234
N.CM.04.04CM_1015_04 --------G-TT----G-----C-G---T--G-----------T---GT-------T-A--G--C-AG-----------A--------------T---------A-------C------T-------A-----G--AA-------T-----G-----------------A 1227
N.CM.06.U14842 --------G-T-----G-----Y-G---T--G-----------T---GT-------T-A--Y--C-AG-----------A--G---------------------A-------C------T-------H-----G--AW----A--A--------------------C--A 1226
N.CM.95.YBF30 --------G-------G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------------A--------C---------------A-------C--------------A-----G--AA-------A-----G-----------------A 1313
N.CM.97.YBF106 --------G-T-----G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-AG-----------A--G-----------T---------A-------C------T-------A-----G--AA-------T-----G-----------------A 1314
N.FR.11.N1_FR_2011 -G------G-------G-----C-G---C--G--------C--T---GT---T---T-A--G--C-A---G--------A------------------------A--------------T-------A--A--G--AA-------A-----G--------------C--A 1123
P.CM.06.U14788 AR------G-GT----GC-C------G-G----A------CT----CGTT----------------AG--G-----T--------A--------T--------YA-A-----C-----C--C-----A--------CAGT-----A-------G------------C--- 1214
P.FR.09.RBF168 AG------G-GT----GC-C------G-G----A------------C-TT-----C----------AG--G-----T--------A--------T--------TA-A-----C-----Y--C-----A--A------AGT-----A-----G-G------------C--A 1781
CPZ.CD.06.BF1167 -------C-----A--GC-G------T----G-A------C------GTA--------A--T--------G--------A-----A--C-----T---------A-------C------A-C-----A--A--------C---CCA-----------------------T 1830
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------G-------G--------------T-A------C--T---GTT------T-------T-A------------A--G--T--C--G------------A-------C--G--CT----G--T--A-----A--------T--T-----------------C--- 1288
CPZ.GA.88.GAB1 -----G----TT-A--G-----C---G-G--T---------T----AGTA--T--C--T-----C--------G--------G-----------T-----G---A-A-----C------T----G--T-----------------A--G--------------T--C--T 1810
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------C--T--A--GC-T------T-G--T----------A---AGTG--T-------------AG-----G--------GG-A--------T--------TA-A-----C------A-C-----A--A-----C--T---CCA--G----CA--------------- 1390
CPZ.US.85.US_Marilyn -----G-GG----A--GC-T------G------A------CT-T--CGTTG-T--CT-A--T--C-AG--G-----T--A--G---------------------A-------C-----AT-------A--A--------T-CA--A-------CC-----------G--- 1797
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B.FR.83.HXB2 TTGTTGGTC...CAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGAAATGATGACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTTGGCTGAAGCAATGAGC.........CAAGTA...ACA.. 1902
Gag _L__L__V__.__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E__M__M__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L__A__E__A__M__S__.__.__.__Q__V__.__T__.
A1.AU.03.PS1044_Day0 --AC-----...--------A--T------------T-C---C----------A---T---GA------T----------------------C--------G---------A-------------G--------------------T.........----C-...CA-.. 1113
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---C----T...-----------T-----------AT---------G------A---G---G-------T-------------------------------G-----------------A-----G-----------G--------T.........------...CA-.. 1113
A1.ES.06.X2110 --AC-----...------T-A--T------------GGC--------------A--C----GA------T-------------------G--C--------G---------A-------A-----G-----------G--------T.........------...CA-.. 1146
A1.IT.02.60000 C--C-----...-----------T--------------C---C---G------A-------GA------T----G-----------------C--------G-----------------A-----G-----------G--------T.........----C-...CA-.. 1913
A1.KE.06.06KECst_001 --AC-----...--------A--T------------T---------G--G---A---A---G-------T----------------------C--------G-----------------------G-----------G--------T.........--T---...CA-.. 1114
A1.RU.11.11RU6950 C--C-A---...--------A--T-----------A--C-------G------A---T---G-------T----------------------C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T.........------...CA-.. 1432
A1.RW.07.pR463F ---C-----...--------A--T------------T-C-------G------A---G---G---C---T-------------------C--C--------G--G--------------A-----G-----------G--------T.........------...CA-.. 1920
A1.SE.95.SE8538 --A------...--------A--T------------T-C--------------A---A---GA------T-------------------------------G-----------------A-----G-----A-----G--------T.........------...CA-.. 1107
A1.TZ.01.A341 --AC-----...--------A--T------------T-C-------G------A---A---G------GT-------------------------A-----G-----------------A-----G-----------G--------T.........------...CA-.. 1107
A1.UA.01.01UADN139 C--C-----...--------A--T-----------A--C-------G------A-------G---C---T----------------------C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T.........----C-...CA-.. 1107
A1.UG.07.p191845 --AC--A--...--------A--T------------T-C--C----G------A---A---GA------T----------------------C--------G-----------------A-----G-----------G---------.........------...CA-.. 1941
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --AC-----...-----------T-----C------CAG--------------A---A---G----T--T--------G-------------C--------G---------A-T-----A-----G---C-------G--------T.........------...CA-.. 1349
A2.CD.97.97CDKTB48 ---C-----...--------A--------------AT-C--C--G-GG-----A-------G-------T-------------------------------G-----------------A-----G-----A---------------.........------...CA-.. 1267
A2.CM.01.01CM_1445MV ---C-----...-----------------------A-----CC-G-G---G--A---------------T-------------------------------G-----------------A-----G--C------------------.........---A--...CAC.. 1101
A2.CY.94.94CY017_41 ---C-----...----------------------GAT-C--C--G-G------A-------G---CT--T-------------------------------G---------A-------A-----G---------------------.........--T---...CA-.. 1259
B.AR.04.04AR143170 ---C-----...-----------T--------------C------------------A---GA--------------------------------------G--G--------------A--------C------------------.........------...---.. 1097
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------...--------A--------------------Y--------------------A--------------------------------------G--G--------------A-----G------------------RR-.........------...---.. 1113
B.BO.09.DEMB09BO001 -----A--T...--------A--------C-------------------------------GA--------------------------------------G--G-----TA-------A-----------A--------------T.........------...---.. 1271
B.BR.06.06BR1119 ---------...--------A------------------T-------------A--------A--------------------------------------G--G--------A-----A---------------------------.........------...---.. 1319
B.CA.07.502_1191_03 ---------...-----------------------A--C----------------------GA--------------------------------------G--------T--T-----A---------------------------.........------...---.. 1329
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ---------...--------A--------------------C-----------A-------GA--------------------------------A-----G--G--------A-----A---------------------------.........------...---.. 1113
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------...--------A--------------------------------A--------A---------------------T-------------------G--T---A-------A-----------------G--------T.........------...CA-.. 1274
B.CO.01.PCM001 ---------...-----------------------A-----------------A-------GA-----------------------------C--------G-----------------A---------------------------.........------...---.. 1107
B.CU.99.Cu19 --A------...-----------T----------G------------------A--------A--A-----------------------------------G--G------A----C--A------A--------------------.........---......G--.. 1440
B.CY.09.CY266 ---------...--------A------------------------------C-A-----T-GA---T----------G-----------------------G--------------C--A---------------------------.........------...---.. 1119
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---C-----...--------------------------------G--G--------------A--------------------------------------G--G--------------A--------------C------------.........------...---.. 1137
B.DK.07.PMVL_011 --------A...--G-----A---------------------C-------------G--G--A------T----G--------------------------G-----------------A--------------A------------.........------...-AC.. 1267
B.DO.05.05DO_160884 ---------...--------A--T--------C--A--------------------------A--------------------------------------G--G--------------A--------C------------------.........------...---.. 1107
B.ES.09.P2149_3 ---------...--G--------------------------C-----------A--------A-----------------------------------------G-----T------------------------------------.........---A-G...---.. 1358
B.FR.08.DEMB08FR002 ---------...--G-----A--------------A------C----------A--------A-----------G-----------------C-----------G-----T--------A-----------A---------------.........--GA-G...---.. 1264
B.GE.03.03GEMZ004 ---------...------T-----------------------C----------A-------GA--C-----------------------------------G---------A-T--C--A------A----A---------------.........----C-...---.. 1098
B.HT.05.05HT_129389 ---------...--------A--------------A------C----------A--G----GA-----------------------------------------G-----T--------A--------C------------------.........--G---...---.. 1107
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------...--G--------T--------------C--------------A--G-----A------T-------------------------------G--G--------------A--------C------------------.........---A--...T--.. 1107
B.JP.05.DR6538 ---------...--G-----------------------------------------G-----A------T-------------------------------G--G--------------A---------------------------.........--G---...---.. 1906
B.KR.07.07KYY4 ---------...--------A-----------------------------------------A--C-----------------------------------G--------TA-------A---------------------------.........------...---.. 1568
B.NL.00.671_00T36 ---------...------T----------------A--------------------------A-----------------------C-----------------G--------------A--G--------------G---------.........------...---.. 1437
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------...--------A-----------------------G-G------A--------A--C--------------------C--------------G--------T--T-----A--------C------------------.........--G-C-...---.. 1314
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------...-----------T-----------------------------A--------A------T-------------------------------G--G--------T-----A--C--G-----A---------------.........------...---.. 1107
B.RU.11.11RU21n ---------...--------A-----------------------------------------A------T----------------------------------G--------------A-----G--------G-----------T.........------...---.. 1461
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------...--------------------------------------------G-----A--------------------------------------G--G------A-------A---------------------------.........------...---.. 1254
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------...-----------------C-----A------C----------A--G----G---------------------------------------G--G-----------------C-----C------------------.........------...---.. 1125
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------...--------A-----T-----------------------------------A------T----------------G--------------G--G------A-T-----A---------------------------.........-G----...C--.. 1901
B.UA.01.01UAKV167 ---------...-----------T--------------------------------------A--------------------------------------G--G--------------A------A--------------------.........------...G--.. 1107
B.US.11.ES38 -----A--T...--G-------------------GA---------------A---------GA--C---T-------------------------------G-----T-----------A--------------A------------.........--GA-G...---.. 1825
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------...--G-----------------------------G--------A--G-----A-----------G--------------------------G--G------A-------A--------------------G------.........------...C--.. 1104
B.VE.10.DEMB10VE001 ---------...------T-A--------------------------------A-------GA-----------------------------------------G--------------A---------------------------.........------...---.. 1254
B.YE.02.02YE507 -----A---...------T----------C------------C------------------GA--------------------------------------G--------T--------A--T-----------A-----T------CAAATGAGC---A-G...---.. 1116
C.AR.01.ARG4006 ---------...--------------------------C--C----G------A--G----G----T-GT----------------------------------------T-----C--A--------G--------G---------.........------...-AC.. 1101
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------...--------A-----------C----GC-------G------A-------G-------T----G--------------------------G--------T-----C--A--------G--------G---------.........------...-AC.. 1249
C.BW.00.00BW07621 -----A---...--------------------------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------TA----C--A--T--G-----------G---------.........----C-...-AC.. 1270
C.CN.98.YNRL9840 -----A---...-----------------C--------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------TA----C--A--------G--------G---------.........---AC-...-AC.. 1104
C.CY.09.CY260 ---------...--------------------------C-------G------A-------G-------T-------------------------------G-----G--TA----C--A--------A--A---------------.........----C-...-AC.. 1116
C.ES.07.X2118_2 ---------...--------A--------C--------C-------G---G--A-------G-------T-------------------------------G--------T-----------------G--A---------------.........----C-...-AC.. 1336
C.ET.02.02ET_288 ---------...--------T-----------------C--C----G------A--G----G----T--T-------------------------------G--------T-----C--A--------G--------G---------.........----C-...-AC.. 1101
C.GE.03.03GEMZ033 ---------...--------A-----------------C-------G------A-------G-------T-------------------------A-----G--------T-----C--A-----G--G--------G---------.........------...-AC.. 1098
C.IL.98.98IS002 ---------...--------------------------C--------------A--G----G-------T-------------------------------G--------TA----C-----------G--------G---------.........----C-...-AC.. 1239
C.IN.03.D24 ---------...--------A-----------------C-------G------A-------G-------T-------G-----------------------G--------TA----C--A--------G--------G---------.........---AC-...-AC.. 1932
C.KE.00.KER2010 --------T...--------------------------C-------G------A-------G-------T-----------------T-------------G--------T--------A--------GC-------G---------.........----C-...-AC.. 1098
C.MM.99.mIDU101_3 -----A---...--------------------------C-------G------A---------------T-------------------GC----A-----G--------TA----C--A--------G--------G---------.........---AC-...-AC.. 1271
C.MW.93.93MW_965 ---------...--------A----------------AC-------G------A---T---GA------T-------------------------------G-----G--TA----C--A-----------------G---------.........--C-C-...GGC.. 1101
C.SN.90.90SE_364 ---------...-----------------------A--C-------G------A---G---G-------T----G--------------------------G--------TA----C--A-----------------G---------.........----C-...-AC.. 1098
C.SO.89.89SM_145 ---------...--------------------------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------T-----C--A--------G--------G---------.........----C-...-ACGC 1100
C.TZ.02.CO178 ---------...--------------------------C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------T-----C--A--------G--------G---------.........----C-...-AC.. 1098
C.US.98.98US_MSC3018 ---------...-----------------C--------C-------G---G------------------T-------------------------------G--------TA----C--A--------G--------G---------.........---AC-...-AC.. 1098
C.UY.01.TRA3011 ---------...--------------------------C-------G------A--G----G-T----TT-------------------------------G--------T-----C--A--------G--------G---------.........------...-AC.. 1089
C.YE.02.02YE511 --A------...--G-----------------------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------T-----C--A-----G-----------G---------.........------...-AC.. 1098
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ---------...-----------------C--------C-------G--G-C-A-------G-------T-------------------------------G--------T-----------T-----A--------G---------.........----C-...-AC.. 1260
C.ZM.02.02ZM108 -----A---...------------------------T-C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------T-----C--A-----------------G---------.........----C-...CA-.. 1898
D.CD.83.ELI ---------...--------A-----------C--------C------------------CA---------------------------------------G--G--G---A-------A---------C-------G---------.........----C-...---.. 1448
D.CM.10.DEMD10CM009 --------T...--------A--------------A-----C-----G-------------G-------T-------------------------------G-----G---A-------A--------A--------G-----A---.........----C-...-AC.. 1265
D.CY.06.CY163 --------T...--------A--------------A-----C-----G-------------G-------T-------------------------------G-----C-----------A--------A--------G---------.........A---C-...G--.. 1113
D.KE.97.ML415_2 ---------...-----------------------A-----C--------T------------------T----------------------C-----------G------A-T-----------------------G---------.........----C-...---.. 1368
D.KR.04.04KBH8 ---------...-----------------------------C---------------G---GA---T--T-------------------------------G--G------A-T-----A---------------------------.........----C-...---.. 1861
D.SN.90.SE365 ---------...-----------------------A-A---C-----------A-------G-------T-------------------C--------G--G--G------A-T-----A--------C--------G---------.........----C-...---.. 1901
D.TD.99.MN011 ---------...--------A--------------A-----C--------------T----G---C---T-------------------------------G-----G---A-------A------A--C-------G---------.........----C-...---.. 1120
D.TZ.01.A280 ---------...-----------------------A-----C---------------------------T-------------------------------G--G------A-T---------------C-A-----G---------.........----C-...---.. 1097
D.UG.08.p191859 ---------...-----------------------A---C-C---------C----------------------------------------------------------T--T-----A--------C--------G---------.........----C-...-AT.. 1920
D.YE.02.02YE516 ---------...--------A--------------A-----C-----G-------------G----T--T----------------------C--------G-----G---A-------A-----------------G---------.........AT--C-...---.. 1107
D.ZA.90.R1 ---------...--------A--------------A--C--C--G--------A--G---CA---------------------------------------G-----G--T--------A-----------------G---------.........----C-...---.. 1248
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------...--------A--T-----------A--A--C-------------------G---------------------------------------G--------T-----C--------------------G---------.........------...CA-.. 1002
F1.AR.02.ARE933 ---------...--------------------------C----------G-------T---G---------------------------------------G--------TA-------------------------G---------.........----C-...---.. 1199
F1.BE.93.VI850 ---------...--------------------------C------------------A---G---------------------------------------G--------TA----------------------C--G--------T.........----C-........ 1242
F1.BR.07.07BR844 ---------...--------------------------C--C-----G---------T---G------------------------------------------------TA-------------G-----------G---------.........--G-C-...---.. 1668
F1.CY.08.CY222 --------T...--------------------------C--C-------------------G---------------------------------------G--------T---------------A----------G---------.........----C-........ 1098
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---------...--------------------------C-----G----------------G---------------------------------------G--------T--------------------------G---------.........----C-...---.. 1241
F1.FI.93.FIN9363 ---------...-----------T-------------TC----------G-------AT--G--------------------------------G------G--------T---------------A----------G---------.........----C-........ 1234
F1.FR.96.96FR_MP411 ---C----G...------T----------C--------C--C-----------A-------G---------------------------------------G--------T--------------G-----------G--C------.........----C-...---.. 1101
F1.RO.96.BCI_R07 ---------...---C----------------------C--C--------T----------G---------------------------------------G--------TA--------------A----------G--T------.........---AC-...---.. 1929
F1.RU.08.D88_845 ---------...--------------------Y-G---C-----------------T----G---------------------------------------G-----G--TA-------A------A----------G---------.........----C-...---.. 1364
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------...--------------------------C--------------A-------G---------------------------------------G--------T--------A-----------------G---------.........------...--C.. 1255
F2.CM.97.CM53657 ---------...-------------------------TC----------G---A---A---G------------------------------------G--G--G-----T---------------A----------G---------.........------...---.. 1095
G.BE.96.DRCBL ------A--...--------A----------------TC--C-------G---A----A--GA--------------------------------------G---------A-------A-----------A-----G---------.........--G-C-...T--.. 1866
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------...--------------------------C--C----G------A-------G------------G--------------------------G--------T--------A--------G--A-----G---------.........--G---...-AC.. 1286
G.CN.08.GX_2084_08 ---------...--------A-----------------C--C----G--G-C-A---A---GA--------------------------------A-----G---------A----C--A-----------A-----G---------.........A-T-C-...T--.. 1130
G.CU.99.Cu74 ---------...------------------------G-C--C----G------A-------GA--------------------------------------G---------A-------A-----------A---------------.........--G-C-...T--.. 1515
G.ES.09.X2634_2 ---------...--------------------------C--C----G------A-------GA------T-----------------T-------------G--------T--T--C--A-----------A-----G---------.........--G-C-...---.. 1376
G.GH.03.03GH175G ---C--A--...--------------------------C--C------T----A---A---GA--------------------------------------G--------T--------A--------A--A-----G---------.........--G---...T--.. 1942
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------...-----------------------------C----G------A-----C-GA-----------------------------C--------G-----------------A--------G--A-----G---------.........--G-C-...---.. 1304
G.NG.09.09NG_SC62 C--------...--------------------------C--CC---G------A-------GA--------------------------------A-----G--------TA-------A-----------A-----G--------T.........--G-C-...---.. 1094
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Gag p24 Capsid end Gag p2 start
B.FR.83.HXB2 TTGTTGGTC...CAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGAAATGATGACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTTGGCTGAAGCAATGAGC.........CAAGTA...ACA.. 1902
Gag _L__L__V__.__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E__M__M__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L__A__E__A__M__S__.__.__.__Q__V__.__T__.
G.PT.x.PT3306 ---------...--------------------------C--C----G------A-------GA-----------G--------------------------G--------TA-T--C--A-----------A-----G---------.........--G-C-...T--.. 1848
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------...--------------------------C--C----G------A----A--GA---T----------------------------------G---------A-------A-----------A-----G---------.........--G-CC...T--.. 1305
H.BE.93.VI991 ---------...-----------T--------C-G------------------A----G--G----T--A-------------------------------G--------AA-------A-----------------G---------.........------...---.. 1294
H.BE.93.VI997 ---------...--G-----A--T--------C-------------G------A----A--G----T--A-------------------------------G--------TA-T-----A-----------------G---------.........------...---.. 1229
H.CF.90.056 ---------...--------A--T--------C--------A----G------A----A--G----T--A-------------------------------G--------TA-T-----A-----------------G---------.........------...---.. 1249
H.GB.00.00GBAC4001 ---------...--------A--T--------C--------------------A----A--G----T--A-------------------------------G--------T--------A-----------------G--------T.........---A-G...---.. 1423
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------...-----------T--------------C---C---G------A---G---GA--------------------------------------GA---T-T--A-T----GA-----------T-G---G-----A---.........------...-AC.. 1106
J.CM.04.04CMU11421 ------A--...--------A--T--------C-GA--C--Y-----------A-------GA-----------R-----------------Y--------G--------T--T-----A--------------W------------.........---A-G...--C.. 1420
J.SE.93.SE9280_7887 ---C-----...--------A--T--------C-----C--------------A---T---GA--------------------------------------G--------T--T--------G------------------------.........-----G...--C.. 1225
J.SE.94.SE9173_7022 ---------...--------A--T--------C-----C--------------A---T---GA--------------------------------------G--------T--T-----A---------------------------.........-----G...--C.. 1226
K.CD.97.97ZR_EQTB11 C--------...-----C--A-------------G---C--------G--G------T---G-------T-------------------------------------G--T--------A-----G-----------G---------.........--G---...---.. 1101
K.CM.96.96CM_MP535 C--------...-----C--A-----------------C-----------G----------G----T--T-------G-----------------------G-----G--TA-------A------A----------G---------.........--G---...---.. 1101
01_AE.AF.07.569M -----A---...-----------T-----C----G-T-C--------------A--GT---GA------T----------------------C--A-----G--------TA-T-----A---------C-------G---------.........----C-...CA-.. 1114
01_AE.CN.09.1119 ---C-A---...-----------T------------G-C-------G------A---A---GA------T----------------------C-----------------TA-------A-----G-----------G---------.........----C-...CA-.. 1142
01_AE.HK.04.HK001 ---C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---G---GA-----TT----------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G-------A-.........----C-...CA-.. 1279
01_AE.JP.x.DR0492 ---C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------T--------A-----G-----------G---------.........------...CA-.. 1920
01_AE.TH.04.BKM ---C-A---...-----------T-----C----G-T-C--------------A---AG--GC------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G--------C--G---------.........--T---...CA-.. 1863
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G---------.........--G-C-...CA-.. 1341
01_AE.TH.90.CM240 ---C-A---...-----C-----T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G---------------------.........--C-C-...CA-.. 1467
01_AE.VN.98.98VNND15 ---C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G---------.........--C---...CA-.. 1166
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ---C-A---...--------A--T------------T-C--C-----------A---A---G-------T----------------------C--------G--------TA-------A--T--G---C----------------T.........----C-...CA-.. 1273
02_AG.ES.06.P1261 ---C-----...-----------------C-----AT-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------TA-------A-----G-----A-----G--------T.........------...CAT.. 1345
02_AG.FR.91.DJ263 ---C-----...-----------T-----C------T-C-------G------A-------G------CT-------------------------------G--------T--------A-----G-----------G--------T.........------...CA-.. 1256
02_AG.GH.03.03GH181AG ---C-----...-----------T-----C------T-C-------G------A-------G------T--------------------------------G--------TA-------A--------------C--G--------T.........----C-...CA-.. 1932
02_AG.LR.x.POC44951 ---C-----...-----------T-----C------T-C---C----------A---T---G-------T-------------------------------G--------T--------------G-----------G--------T.........------...CA-.. 1903
02_AG.NG.x.IBNG ---C-----...-----------T-----C------T-C-------G------A---A---G-------T-------------------------------G--------T--------A-----G-----------G--------T.........------...CA-.. 1433
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---C-----...------T----T-----C----G---C---C----------A-------G-------T--------------T-------------------------T--------A-----G-----------G--------T.........----C-...CA-.. 1105
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---C-----...-----------T-----C------G-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------T-----C--A-----G-----------G--------T.........------...CA-.. 1105
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---C-----...-----------T-----C------T-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------T--------A-----G--G--------G--------T.........------...CA-.. 1098
03_AB.RU.97.KAL153_2 C--C-----...--------A--T-----------A--C-------G------A---T---G-------T------------------T---C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T.........------...CA-.. 1134
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C--C-----...-----------T-----C------T-C--C-----------A---A---G-------T-------------------------------G---------A-------A-----------A-----G---------.........--G-C-...T--.. 1268
05_DF.BE.x.VI1310 ---------...--------A--------------A-----C-----------A----A-CA---------------------------------------G--G--G---A-------A-----------------G---------.........----C-...---.. 1281
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------...--------A-----------------C-------G------A-------GA--------------------------------------G--------T--------------------A-----G---------.........--G-C-...T--.. 1927
07_BC.CN.98.98CN009 ---------...--------------------------C-------G------A-------G----T-CA-------------------------------G--------TA-------A--------G--------G---------.........---AC-...-AC.. 1240
08_BC.CN.06.nx2 -----A-CGC..--------------------------C---C--TG------A---T--------T--T---C-----------G------------------------TA----C--AA-------G--------G---------.........---AC-...-AC.. 1853
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---C-----...-----------T-----C--------C--C----G------A-------G-------T-------G-----------------------G--------T--------A--------------Y-----------T.........------...CA-.. 1113
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------...-----------------------A-----C---------------------------T-------------------------------G--G------A-T-----A-----------A-----G---------.........--G-C-...---.. 1281
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---C-----...--G--------T-----C--C--AT---------G------A---A---GA------T-------------------------------------------------A-----G-----------G---------.........------...CA-.. 1278
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------...-----------------------A--C------------------T---G---------------------------------------G--------T------------------------------------.........----C-...---.. 1910
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------...-----------T--------------C--C----G------A-------G---------------------------------------G-----------------A-----------A---------------.........--G-CC...T--.. 1280
14_BG.ES.05.X1870 ---------...--------------------------C--C----G------A-------GA--------------------------------------G-----------T--C--A-----------A-----G---------.........------...T--.. 1375
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---C-A-C-...-----------T-----C------T-C--------------A---T---GA---T--T-------------------------------G--------TA-------A-----------------G---------.........--T---...CA-.. 1310
16_A2D.KR.97.97KR004 ---C-----...-----------------------AT-C--C--G-G---C--A-------G----T--T-------------------------------G---------A-------A-----G---------------------.........------...CA-.. 1263
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------...-----------T-----------A--C----------------------G---ACA---G-----------------------------G--------T--------------------------G---------.........------...---.. 1119
18_cpx.CU.99.CU76 --AC-----...-----------T-------------AC-------G------A-------G---------------G-----------------------G---------A-------A--T--G--------------------T.........--T---...CA-.. 1219
19_cpx.CU.99.CU7 ---------...--------A--------------A-----CC------------------G-------T-------------------------------G--------TA-T-----A-----------------G---------.........----C-...---.. 1128
20_BG.CU.99.Cu103 ---------...-----------------C--------C--C----G------A-------GA-----------------------------C--------G-----------------A-----------A---------------.........--G---...T--.. 1377
21_A2D.KE.99.KER2003 ---C-----...-----------------------AT-C--C--G--------A-------G-------T----------------------C--------G---------A-T-----A--------GC-A-----G---------.........----C-...---.. 1107
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---C-A---...-----------------C-----AT-C-------G------A--GA---G-------T-G--------------------C--------G--------G--------A-----G-----A-----G--------T.........------...CA-.. 1107
23_BG.CU.03.CB118 ---------...--------------------------C--C----G------A-------GA----GT-----------------------------------------T--------A-----------A---------------.........--GA--...C--.. 1351
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------...-----------------C--------C--C----G------A-------GA---T----------------------------------G--------T--------A-----------A--------------T.........--GA--...T--.. 1362
25_cpx.CM.02.1918LE ---------...--------A--T--------------C--C----G---G--A-------GA---T-------------------------C--------G-----------------A---------C-A--A--G---------.........--G-C-...T--.. 1110
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 C--------...-----------T--------------C-------G--G---A----A--G----T--T-G-----------------------------G-----------------------G---------------------.........-----G...CA-.. 1913
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------...--------A--T--------------C--C----G------A-------GA--------------------------------------G--G-----TA-T-----A--------G--A-----G---------.........--G-C-...T--.. 1896
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------...--------------------------C----------------------G---------------------------------------G--------TA-------------------------G---------.........----C-...---.. 1271
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------...-----------------C--C-----C----------------------G---------------------------------------G--------TA-------------G-----------G---------.........----C-...---.. 1306
31_BC.BR.04.04BR142 -----A---...--------A---------------T-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------T-----C--A--------G--------G---------.........------...-AC.. 1356
32_06A1.EE.01.EE0369 C--C-----...--------A--T-----------A--C-------G------A-------G-------T----------------------C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T.........----C-...CA-.. 1543
33_01B.ID.07.JKT189_C --AC-A---...-----------T-----C------T-C---C----------A---T---GA------T-G--------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G---------.........------...CA-.. 1212
34_01B.TH.99.OUR2478P ---C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C-----------------TA-------A-----G-----------G---------.........---AC-...CA-.. 1107
35_AD.AF.07.169H --A------...--------A--T------------T-C--CC----------A---A---G-------T----------------------C--------G--------TA-------A-----------A-----G--------T.........----C-...CA-.. 1111
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---C-A---...-----------------C------T-C--------------A---A---G-------T----------------------C--------G--------T--------------G-----A-----G---------.........------...CA-.. 1110
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 C--C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---G-------T----------------------C-----------------T--------A-----G-----A-----G-------CT.........----C-...CA-.. 1101
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --AC-----...------------------------T-C-----------------T----G------------G------------T-------------G--------T--------------G----------CG---------.........------...---.. 1316
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---C-----...--------A-----------------C----------------------GA--------------------------------------G--G------A-------A---------------------------.........----C-...-AT.. 1376
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------...--------------------------C----------------------G------C--------------------------------G--------TA--------------A----------G-------AT.........------...---.. 1388
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------...--------------------------C----------------------G---------------------------------------G-----G--T--------------------------G---------.........--G-C-...---.. 1431
43_02G.SA.03.J11223 ---------...-------------------------AC--CC---G------A---T---G---------------------------------A-----G---------A----C--------G-----A-----G---------.........--G-C-...T--.. 1427
44_BF.CL.00.CH80 ---------...-----------------------A--C---C---G--------------G---------------------------------------G--------T--------------G--G--------G--------T.........------...---.. 1347
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---C-----...--G-----A--T-----C--------C--C----G------A-------G-------T-------------------------------T--------TA-------A----AGA-------------------T.........----C-...CA-.. 1894
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------...--------------------------C----------------------G---------------------------------------G--------TA--------------A----------G---------.........------...---.. 1343
47_BF.ES.08.P1942 ---------...------T-------------------C---------------------CA------------------------------C--A-----G-----G-----------A--------------A------------.........----C-...---.. 1344
48_01B.MY.07.07MYKT021 --AC-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---GA--A---T----------------------C--------G--------TA-------A-----G---------------------.........--G-C-...CA-.. 1113
49_cpx.GM.03.N26677 ---C-----...-----------T-----C--------C-------G--G---A-------G----T--T----------------------C--------G--------T--------A-----G-----A--------------T.........------...CA-.. 1337
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----A---...--G-----T-----------------C------------C----G-----A-----C--------------------------A-----G---------A-T-----A--------C------------------.........----C-...--T.. 1109
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---C-A---...--------R--T-----C------T-Y--------------A---T---GT------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G---------.........----C-...CA-.. 1219
53_01B.MY.11.11FIR164 --AC-A---...-----------T-----C------T-C--C-----------A---A---GA------T-G--------------------C--------G--------TA-------------G---C-------G---------.........A-T-C-...CA-.. 1248
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------...--G--------T-------------------------------------GA--------------------------------------G--G------A-------A------A--------------------.........------...---.. 1301
55_01B.CN.10.HNCS102056 C--C-A---...-----------T-----C------T-----C----------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G---------------------.........--CA-G...CA-.. 1218
O.BE.87.ANT70 C--C-T--T...--------C--T--------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C--------------------AACT--------C-----GC-A--A---------GCT.........AC--CCCAGCA-GA 1955
O.CM.91.MVP5180 ---C-T--T...--G---T-A--------------ACAA---C-G--------A-------AA-----TT--------------GT---C-----A-----------G--AACT--C-------A-A-AC-A--A---------GCT.........TCT-CCCAGCA-GA 1930
O.CM.98.98CMA104 C--C-T--T...--------C--------------ACAG-----G------C-A--G----GA-----CT--------------GT---C--------------------AACA--------C-----G--A--A---------GC-.........TC--CCCAGCA-GA 1387
O.FR.92.VAU C--C-T--T...--------C-----------C--ACAA-----G--------A--G----GA----GC---------------GT---T-----------G--------AACT--------T-----CC-A--A---------GCT.........TC--CCCAGCA-GA 1464
O.SN.99.99SE_MP1299 C--C-T--T...--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT---------------T---T--------------------AACT--------C--G--A--A--A---------GCT.........GC--CC...CA-GA 1954
O.US.10.LTNP C--C-T--T...--------C-----------C--ACAA-----G---T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C--------------------AACT--------C---A-AC-A--A---------GCT.........ACT-CGCAGCA-GA 1876
O.US.97.97US08692A C--C-T--T...--------C-----------C--ACAG---------T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C--------------------AACT--------C-A-A-A--A--A---------GCT.........GC--CCCATCA-GA 1352
N.CM.02.DJO0131 C-C--A--A...--------A--T-----------ACAG--AC----------A--G-----A-----CT----------------G--C-----------G--G-----A-CG--------------GC-A--A--G--T---TCA.........--G---...CAG.. 1387
N.CM.04.04CM_1015_04 C-C--A--A...--------A--T-----------RCAG--CC----------A------T-A----GCT-------G--------G--C--C--A-----G--G-----A--G--------------GC-A--A--G--T---GCA.........--G-C-...CAG.. 1380
N.CM.06.U14842 C-C--A--A...--------A---------------CAGC-CC----------A-------GA-----CT-------G--------G--C--C--A-----G--G--W--A-CA--------------GC-A--A-----T---TCA.........--G---...CAG.. 1379
N.CM.95.YBF30 C-C--A--A...--------A--------------ACAGC-CC----------A--G----GA-----CT-------G--------G--C--C--------G--G-----A-CA--------------GC-A--A--G--T---TCA.........--G--GCAGCAG.. 1469
N.CM.97.YBF106 C-C--A--A...--------A--------------ACAG--CC----------A-------GA-----CT-------G--------G--C--C-----------G-----A-CA--------------GC-A--A--G--T---GCA.........--G-C-...CA-.. 1467
N.FR.11.N1_FR_2011 C-C--A--A...--------A--------------ACAGC-CC----------A--G----GA-----TT----------------G--C--C--------G--G-----A-CG--------------GC----A--G--T---TCA.........--G---...CAG.. 1276
P.CM.06.U14788 --AC-A--A...--------T--T--------Y---CAG-----G-----TC---------GT--C--CT---------------AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C-----A-----T---GCAGCAGCTAAT----CTAGCCA-GA 1381
P.FR.09.RBF168 --A--AA-A...--------T--T------------CAG-----G-----TC---------G---C--CT---------------AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C--A--A-----T---GCAGCAGCTAAT----CTAACCA-GA 1948
CPZ.CD.06.BF1167 --AC----A...--------T-----------------C--AC-G----------------G---A--CT-G---------C----T--C--------------G-----A-CA-----------G--CC-A--A-----C---CAG.........---AC-...CAG.. 1983
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C-----A-A...--G-----T--------C-----A-AC--C----G------A-------GA--C--T--------------------T-----A--G------------TCA--------T-----GC----A-----C------.........--G---...-AC.. 1441
CPZ.GA.88.GAB1 C-C--A--G...--G-----A---------------CAA---C----------------T-G---C--C-----G--------------T-----A--------------ATCT-----------G---C-A--------C---TCA.........ATG--T...CAG.. 1963
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---C--A-A...--------A--T--------C---CA----C-------C--A----AG-GA--A---T-G---------C-A-----C--------G--------C--TAC-----------A-A-CC--------------GCA.........AC--CTACT-AT.. 1546
CPZ.US.85.US_Marilyn C-T-----A...-----C--T--T-----------A----------G---C--------T-GA--C--C------------G-------------A-----G----------CT-----------G--C--A--------C---T--.........---A-G...-A-.. 1950
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B.FR.83.HXB2 ....AAT.........TCAGCTACC...ATA...ATGATGCAGAGAGGCAATTTTAGG...AACCAA...AGAAAGATTGTTAAGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACACAGCCAGAAATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAGGGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAG 2047
Gag __.__N__.__.__.__S__A__T__.__I__.__M__M__Q__R__G__N__F__R__.__N__Q__.__R__K__I__V__K__C__F__N__C__G__K__E__G__H__T__A__R__N__C__R__A__P__R__K__K__G__C__W__K__C__G__K__E__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ....C-A...............--AAGC---...-----------------C------GGCGG---G...-A--G-...A----------T--C--------------A---CT------------------------------------------------G-----G- 1255
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ....C--...............--AAAC---...----------------------A-...GG---G...-----A...A-------------C--------------A---CT------------------------------------------------G------- 1252
A1.ES.06.X2110 ....C--...............C-AAAC---...------------------------...GG---G...-A-GGA...A----------T--C--------------A--TCT-----A------------------A-----------------------G--A--G- 1285
A1.IT.02.60000 ....--G...............--AAAC---...----------A------------A...GG--CG...-A--GA...A-------------C--------------A---CT-------------------------------------------------------- 2052
A1.KE.06.06KECst_001 ....---...............--AAAC---...------------------------...GG---G...-A--G-...A-------------C-----T--------A---CT--------------------------------------------------G---G- 1253
A1.RU.11.11RU6950 ....---...............G-AAAC---...----------A-A-T---------...GG--C-...-A--GA...A-------------C-----T--------A--TCT-----------------------------------------G-------------- 1571
A1.RW.07.pR463F ....---...............--AAAC---ATG----------------------A-...GG----...-----A...A-------------C--------------A---CT-----A---C-----------C--------------------------G------- 2062
A1.SE.95.SE8538 ....C-G...............C--AAC---...--------------------C--A...GG----...----G-...A----------T--C--------------A---CT-----A------------------------------------------G------- 1246
A1.TZ.01.A341 ....C--............A-A-A-AAC---...--------------------C---...GG---G...-A--GA...A----------T--C--------------A---CT------------------------------------------G-----G-----G- 1249
A1.UA.01.01UADN139 ....GG-...............G-AAAC---...----------A-A-T--------A...GG--C-...-A--GA...A-------------C--------------A---CT-------------------------------------------------------- 1246
A1.UG.07.p191845 ....---...............G--AAC---...--------A-A------C------...GG---G...----G-...A-------------C--------------A---CT------------------------------------------------------G- 2080
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ....C-G...............C-AAAC-C-...-----------------C----A-...GG---G...-A--GA-A-A-C-----------C--------------A--TCT------------------------A-----------------------G--A---- 1491
A2.CD.97.97CDKTB48 ....---.........A--AAC......---...-----A----------------A-...GGT---...-A--GA...A-------------C--------G-----A---CT---T--------------------------------C-----------G------- 1406
A2.CM.01.01CM_1445MV ....-G-.........A--AA-CAAAATG--...-----------------------A...GGT-C-...-A--GA...A-------------C--------G-----A---CT---------------------------------T--C-----------G------- 1246
A2.CY.94.94CY017_41 ....-G-.........A--AA---AAAC---...------------------------...GGT---...-A--GA...A-------------C--------G-----A---CT------------------------------------C------------------- 1404
B.AR.04.04AR143170 ....---TCAGCT...-------A-...---...--------------T---------...------...-------C-A----A--------------T-G----------CT--------------A---------A----G---------------C---------- 1248
B.AU.04.PS1038_Day174 ....-R-.........Y-----R--...---...---------------M--------...-----G...-A-----C-A--------------------------------CT------------------------A------------------------------- 1258
B.BO.09.DEMB09BO001 ....---.........-----G---...---...--------A-A-------------...------...-----A---A--------------------------------CT------------T-------------------------------------G----- 1416
B.BR.06.06BR1119 ....-G-.........---------...---...--------A-A------------A...------...-------C------------------------------A--T-T------------------------A----G------------G------C-A---- 1464
B.CA.07.502_1191_03 ....-G-.........C---G--A-...---...------------------------...------...-----A-CC-----------------------------A----T-----A------T-----T------------------------------------- 1474
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ....GGC.........------G--...---...--------------A---------...G-T---...------GC--------------------------C--------T-----A---------------------------------------------A--G- 1258
B.CN.10.DEMB10CN002 ....---.........A-CA-----...---...-----------G--------C---...------...-------C------A--------------------C--A----T---T-A-------------------------------------------------- 1419
B.CO.01.PCM001 ....---.........---A--G--...---...-------------------A--A-...------...-----ACC---------------------------G-------T---T-A------------------A--G-----T---------------------- 1252
B.CU.99.Cu19 ....---.........---------...---...----------A-----------A-...-G----...-------C---C--------------------------A----T---------C-----------A---------------------------------- 1585
B.CY.09.CY266 ....---.........-----C---...---...------------------------...G-TA--...-----ACC-A-------------C-----------G--A---CT------------------------A-G---------------G--------A---- 1264
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ....---.........---A--G-T...G--...--------------T---------...------...------CC---------------------------G-------T---T-----------------------G--------------------------C- 1282
B.DK.07.PMVL_011 ....---.........---------...---...----------A-A-----------...-G----...-----A---A---------------------------------T-----A------------T----------G-------------------------- 1412
B.DO.05.05DO_160884 ....---.........-------A-...---...--------------------C--A...------...---GGA-G--------------------------C--------T---------------------------------------------------T--T- 1252
B.ES.09.P2149_3 ....-C-.........C-----G--...---...----------A------C----AA...------...----G--C-----------------------------------T-----A------------T-------------------------------G----- 1503
B.FR.08.DEMB08FR002 ....---.........A------A-...---...--------A---------------...------...------CC-----------------------------------T-----A------------------------------------G-------G----- 1409
B.GE.03.03GEMZ004 ....---.........G--------...---...----------------------A-...------...-------C-----------------------------------T------------------------------A------------------------- 1243
B.HT.05.05HT_129389 ....---.........A--AA-G--...---...-----A---G--A--C--------...------...-----AT----------C-------------------------T---A-A------------A------.------------------------------ 1251
B.JM.05.05JM_KJ108 ....--GTCAGCT...C---A----...---...----------------C-------...------...-------------------------------------------T------------T-----T------------------------------------- 1258
B.JP.05.DR6538 ....---.........-------G-...---...---G-A-----------------A...------...---------A---------------------------------T-T---A-------------------------------------------------- 2051
B.KR.07.07KYY4 ....C-G.........C--AA--AT...---...--------------------C---...--T---...----G-CC-A---------------------------------------A------------T----------G-------------------------- 1713
B.NL.00.671_00T36 ....-G-.........G--C--G--...---...------------------CA---A...------...----G--C-----------------------------------T------------------------N----------------------N----N--- 1582
B.PE.07.502_2649_wg8 ....---.........-----C......---...-----------------G--WG--...------...-A--G---------------T------------AT---A----T-----A-C-----------------------------------------G------ 1456
B.PY.03.03PY_PSP0115 ....-G-.........CA-AA----...---...----------------------A-...GG----...----G--A-A--------------------------------CT-----A---C--------------A------------------------------- 1252
B.RU.11.11RU21n ....-G-.........-----C--A...--G...-------------------A--A-...------...-------C-----------------------------------T---A-A---------A---------------------------------------- 1606
B.TH.07.AA040a_WG11 ....---.........C------A-...---...C---------------------A-...----CG...-----A-C---C-------------------------------T---T---------------------------------------------------- 1399
B.TT.01.01TT_CRC50069 ....---.........---AA-G--...G--...------------------------...------...-----A---A---------------------------------T-----A------------A--------------A--------G------------- 1270
B.TW.94.TWCYS_LM49 ....---.........---A---A-...---...-------------------AC---...------...-------C-----------------------------------T---A--------T-----------A--------------------------A---- 2046
B.UA.01.01UAKV167 ....C-A.........C--------...---...------------------------...------...-----A-C---------------C-------------------T-----AG-----------------------------------------T-G----- 1252
B.US.11.ES38 ....---.........---A-----...G--...----------A-------------...-----G...-------CAA--------------------------------CT------------------------A--------------------------A---- 1970
B.UY.02.02UY_TSU1290 ....C-A.........CA-C-AG--...---...------------------------...--T---...-------C------A----------------------------T-----A------------------A----G-------------------------- 1249
B.VE.10.DEMB10VE001 ....GGC.........-------GT...---...-----------G----------A-...GGT-C-...-------C------A--C-------------G-----------T-----A---------A----------------------------------G----- 1399
B.YE.02.02YE507 ....---.........C--------...--C...----------A-------------...------...------CC---------------------------G-------T--------------A---T----------G---------------------A---- 1261
C.AR.01.ARG4006 ....---.........A--AAC......---...----------------------A-...GG--CT...-A--GA-C-A----A--C-----C-------GG-----A---TT------------------------------A------------------------- 1243
C.BR.07.DEMC07BR003 ....--C.........A--AAC......---...------------A---------AA...GG--CT...-A--GA-C-A----A--C-----C--------G---------CT------------------------------A--T---------------C-A---- 1391
C.BW.00.00BW07621 ....---.........A--AAC......---...---T------A-AA--------AA...GG--CT...----GA--------A--------C--------G--G-----T-T------G-----------------------A------------------------- 1412
C.CN.98.YNRL9840 ....-G-............A-C......---...------------A-T-------AA...GG--CT...-A--GA--------A--------C--------G----------T------------------------------A------------------------- 1243
C.CY.09.CY260 ....C--.........G--A-C......---...----------A-A---------AA...GG-TCT...-A--GA--------A--------C--------G-----A----T---------C-------------------GA--------------C---------- 1258
C.ES.07.X2118_2 ....---............ATC......---...-------T----A---------AA...GG--CT...-A--GA--------A--------C--------G----------T---Y-A-------------------------------------------------- 1475
C.ET.02.02ET_288 ....C-G.........G--AAC......---...----------A-----------A-...GG--CT...----GA-C-A----A--C-----C--------G---------CT------------------------------A------------------------- 1243
C.GE.03.03GEMZ033 ....-GC.........A--AAC......---...--------------------C-AA...-G--CT...-A--GA--------A--------C--------G--------T-T------------------------------A------------------------- 1240
C.IL.98.98IS002 ....---.........A--AAC......---...----------A-A---------A-...GG--CT...----GA-C-A----A--C-----C-----T--G--------TCT------------------------A----GAA--C-C--------------A---- 1381
C.IN.03.D24 ................AGTAA-......---...----------A-A---------A-...GG-TTT...-A--GA-C---------------C-------------------T---T-----------------C--------A------------------------- 2071
C.KE.00.KER2010 ....---.........G--AAC......---...-----T------A---------AA...-G--CT...-A--GA--------A--------C--C-----G----------T------------------------------------------------------G- 1240
C.MM.99.mIDU101_3 ....-G-............--C......---...C-----------A---------AA...GG--CT...-A--GA-C------A-----T--C--------G----------T------------------------------A------------------C------ 1410
C.MW.93.93MW_965 ....---.........G--AAC......---...------------A---------AA...GG--CT...----GA-CA-----A-----T--C--------G---------CT------------------------------A--------------------A---- 1243
C.SN.90.90SE_364 ....---.........C--CAC......---...C----------GAA--------AA...GG--CT...----GA--------A--------C--------G----------T-----A---------------------G--A------------------------- 1240
C.SO.89.89SM_145 AAAC---.........AT-AAC......---...C-------A-------------AA...GG--CT...-A--GA--------A--------C-------------------T---T--------------T------------------------------------- 1246
C.TZ.02.CO178 ....-G-.........AA-AAC......---...------------A---------AA...GGA-CT...-A--GA-C------A--C-----C--------G----------T---------------------------G--A------------------------- 1240
C.US.98.98US_MSC3018 ....-G-.........G--AAC......---...C---------A-A-T-------AA...-G-TCT...-A--GA--------A--------C--------G-----A---TTG-----------------------------A------------------------- 1240
C.UY.01.TRA3011 ....---.........A--AAC......---...------------A---------AA...GG--CT...-A--GA-C-A----A--C-----C--------G---------CT------G--C--------------------A-----------------------G- 1231
C.YE.02.02YE511 ....---.........C--AA-......---...------------AA--------AA...GG--CT...-AG-GA--------A--------C--------G----------T-----A---C--------------------A------------------------- 1240
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ....-G-............AAC......---...--------A-A-A---------A-...GG--CT...----GA--------A--------C--------G-----A----TT--T-A------------------A------------------------------- 1399
C.ZM.02.02ZM108 ....--C.........A--AAC......---...------------AA--------AA...GG---G...----GA--A-----A--------C--------G----------T------------------T------------------------------------- 2040
D.CD.83.ELI ....---.........----T---TACAGC-...----------------------A-...GG--C-...-----A---A---------------------------------T---A-A-----------------------------------G-------------- 1596
D.CM.10.DEMD10CM009 ....---...............G-TACAG-G...-----------G----------A-...GG-TC-...-A--GA-C---------------C-------------------T---A---------C---------------G-------------------------- 1407
D.CY.06.CY163 ................A-CAA---TGCA---...-----------G----------A-...-G--C-...-AG-GA-------------------------------------T---A-A------------------A------------------------------- 1258
D.KE.97.ML415_2 ....---.........G--AA-GTTGCT---...----------------------A-...GG--C-...-AG-GA--CA-------------C-------------------T---A-A------------T----------GA--T---------------C------ 1516
D.KR.04.04KBH8 ....-G-.........---AA-G-AGCC---...----------------------A-...GG--C-...-----A--A-----------------------------A----T---A-A------------------A----G-------------------------- 2009
D.SN.90.SE365 ....-G-.........------G-TGCC---...----------------------A-...GGT---...--G--A--C-----A--------C-------------------T---A----------A---------A------------------------C------ 2049
D.TD.99.MN011 ....-G-.........AGC---G-TGCA---...-----------G----------A-...----C-...-AG-GA--------A--------C-------------------T---A-A-------------------------------------------------- 1268
D.TZ.01.A280 ....---.........GT-AA-G-TGCC---...--------------T-------A-...GG--C-...--G--A--CA-------------C--------------A----T---A-A---------------A--A------------------------------- 1245
D.UG.08.p191859 ................GG-AAC--TGTC--G...-----------------C----A-...GG--C-...--G--A-CCA---------------------------------T---A-A------------T-------------------------------G----- 2065
D.YE.02.02YE516 ....-G-.........AACAA-G-TGCA---...-----------G----------A-...----C-...--G--A--------A--------C-------------------T---A-A---C--------------A------------------------------- 1255
D.ZA.90.R1 ....---.........-TG-----TGCAG--...----------------------A-...GG----...-----A---A-------------C-------------------T---A-A--------------------------------------------G----- 1396
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ....---.........G--AAC......---...----------A-A-T--C----A-...GGT---...-----A---A-C--A-----T-----------------A----T------------------------A--------------------------A---- 1144
F1.AR.02.ARE933 ....-G-.........A--A--......G--...----------A-A---------A-...GG---G...-A--G---A-----A-----T-------------T---A----T-----A---------------C--A-------------------------GA---- 1341
F1.BE.93.VI850 ....---.........-----C......---...----------A-A-T-------A-...GG----...----GAG-------A-----T-----------------A----T------------------------A-------------------------GA---- 1384
F1.BR.07.07BR844 ....---.........A-----......G--...----------A-A-T--C----A-...GG----...----GA---A----A-----T-----------------A----T-----A---C--------------A--------------------------A--G- 1810
F1.CY.08.CY222 ....---.........A----C......---...----------A-A-T-------A-...GG----...-----A-C------A-----T----------------------T------------T-----------A-----------C--------------A---- 1240
F1.ES.11.DEMF110ES001 ....---.........A--AAA......---...C---------ACA-T--C----A-...GG----...----GA---A----A--C--T--------T---AC---A----T-----A------------------A--------------------------A---- 1383
F1.FI.93.FIN9363 ....---.........A--A-C......---...----------A-A-T---------...GG----...----GA--------A-----T-----------------A----T---------------------C---------------------------C-A---- 1376
F1.FR.96.96FR_MP411 ....---.........G-----......---...----------A-A-T--C-A--A-...GG--C-...----GAT--A----A-----T-----------------A----T-----A------------------A--------------------------A---- 1243
F1.RO.96.BCI_R07 ....-G-.........G----C......---...----------A-A-T--C----AA...GG---G...--G--A---A----A-----T-----------------A----T-----A------------------A-----------C--------------A---- 2071
F1.RU.08.D88_845 ....-G-.........A----C......---...----------A-A---------A-...GG----...-A------------A-----T--C--------G--G--A--T-T---------------A--------A--G----------------------GA---- 1506
F2.CM.10.DEMF210CM007 ....---.........A--A-C......---...----------A-A----C----A-...GG----...----GA--A--------------C----------T------T-T---A-A------------------A-----------------G------------- 1397
F2.CM.97.CM53657 ....TC-.........A--T-C......---...T---------A-A----C----A-...GG----...----GA-A---------------C--------------A--T-T---T-A------------------A----G-------------------------- 1237
G.BE.96.DRCBL ....GG-.........G----AG-AGCC---...----------A-A-------C-A-...GG--C-...----GA-CAA----A--------C--------G-----A--TCT------------------------------------------------------G- 2014
G.CM.10.DEMG10CM008 ................A---GA--AGCC---...----------------------A-...GG--C-...-A--GA-A-A-------------C-----T--------A---CT------------------------A-----------------------------G- 1431
G.CN.08.GX_2084_08 ....GG-............--CG-AGCC---...--------A-A-A---------A-...GGT-CG...----GA-R-A-------------C--------G-----A--TCT------------T-------------------------------------G---G- 1275
G.CU.99.Cu74 ....GG-.........G---GAG-AGCTG--...C-------A---A---------A-...GG--C-...----GA-A-A----------T--C--------------A---CT------------------------------------------------------G- 1663
G.ES.09.X2634_2 ....GGG.........G----A......---...--------A-A-A---------A-...GGT-C-...-A--GA--GA-------------C-------GG-----A---CT---T--------T-----------A-----------------------------G- 1518
G.GH.03.03GH175G ....GG-............--A--ATCC---...----------ACA-----------...GG--C-...-A--GA-A-A-------------C--------G-----A--TCT------------------------------------------------------G- 2087
G.KE.93.HH8793_12_1 ....GG-.........G----AG-AGCC---...----------A-A----C----A-...GG--CG...-A--GA-A-A-C--------------------G-----A---TT------------------------A-----------C-----------------G- 1452
G.NG.09.09NG_SC62 ....---.........G--T-AG-AGCC---...----------A-A---------A-...GG--CG...--G--A-A-A-------C-----C--------G-----A--TCT------------------------A-------------------------G---G- 1242
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B.FR.83.HXB2 ....AAT.........TCAGCTACC...ATA...ATGATGCAGAGAGGCAATTTTAGG...AACCAA...AGAAAGATTGTTAAGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACACAGCCAGAAATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAGGGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAG 2047
Gag __.__N__.__.__.__S__A__T__.__I__.__M__M__Q__R__G__N__F__R__.__N__Q__.__R__K__I__V__K__C__F__N__C__G__K__E__G__H__T__A__R__N__C__R__A__P__R__K__K__G__C__W__K__C__G__K__E__
G.PT.x.PT3306 ....GGG.........G----A......G--...-C------A-A---------C-A-...GGT-C-...-A--GA--GA-------------C--------G-----A---CT---T--------------------A-------------------------G----- 1990
G.SE.93.SE6165_G6165 ....GG-.........G----AG-AGCC---...------------A---------A-...GG--C-...----GA-C-A-C--A-----------------G-----A--TCT-------------------------------------------------------- 1453
H.BE.93.VI991 ....---.........G--AG-G-AGCC---...----------A------C----A-...GG--C-...----GA-C------A----C---C--------------A----T------------------------A------------------------C------ 1442
H.BE.93.VI997 ....---.........G--AA-G-AGCC---...----------A-A----C----A-...GG--C-...-----A--------A--------------------G--A----T--------------------------------------------------G----- 1377
H.CF.90.056 ....---.........A--AA---AGCC---...----------A------C----A-...GG----...-----AT-------A--C-----C-----------G--A----T--------------------------------------------------GA---- 1397
H.GB.00.00GBAC4001 ....---.........ATGAA---AGCC---...---G------A------C----A-...GG----...----GA-C------A--------C-----T--------A----T---A-----C--------------------------------------G-G----- 1571
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ....---.........A--AAC......---...--A-----A-----T--C------...GG---G...-AG-GA-G------A--------C-----T-----G--A----T---A-A------------------A--------------A--G------------- 1248
J.CM.04.04CMU11421 ....---.........A----A...AAC---...--------A-RG--T--Y----A-...GG---R...-A--GA--GA-------------------W---CC---A---CT---M-----Y-----A--------R--R---------------------C------ 1565
J.SE.93.SE9280_7887 ....---.........A-CAAC......---...--------A-----T--C------...G----T...-A--GA---------------------------C----A----T---A-A---C--------------A------------------------------- 1367
J.SE.94.SE9173_7022 ....---.........A--AAC......---...--------A-----T--C------...G-T--T...-A--GA---------------------------C----A----T---A-A---C--------------A------------------------------- 1368
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ....---.........-----C......G--...-----------------C----A-...GGT---...----GA---A-------C-----C--------------A---CT------------T-----------A-----------------------G--A---- 1243
K.CM.96.96CM_MP535 ....---.........C---T-......G--...----------A------C----A-...GG---T...-----A-----------C-----C-------------------T------------------------A-----------------------G------- 1243
01_AE.AF.07.569M ....C--...............G-AACT---...----------------------A-...GG---G...-A--GA...A-------C-----C--------------A---CT------------------------A--------T-----------C--G------- 1253
01_AE.CN.09.1119 ....C-A...............--AAATG--...C---------------------A-...GG---C...-A-GGA...A----A--C-----C-------G------A---CT------------------------A--------A--------------G------- 1281
01_AE.HK.04.HK001 ....C-G...............--AACTG--...-------------------YC-A-...GG---G...-A--GA...A-------C-----C-------GG-----A---CT------------------------A--------T-----------C--G------- 1418
01_AE.JP.x.DR0492 ....C--...............G-AAAG---...----------------------A-...GG----...----GC...A-------C-----C-------G------A---CT-------------------------------------------------------- 2059
01_AE.TH.04.BKM ....C-A...............G-AAAT---...----------------------A-...GG---G...-A--GA...A-------C-----C--------------A---CT------------------------A--------T--------------G------- 2002
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ....C-G...............GTAAAT---...--------A-------G-----A-...GG---G...-----A...A-------C-----C-------G------A---CT------------------------A--------T---------------------- 1480
01_AE.TH.90.CM240 ....C--...............G-AACT---...--------------------C-A-...GG---G...-A--GA...A-------C-----C-----T-G------A---CT------------------------A---C----T-----------C--G------- 1606
01_AE.VN.98.98VNND15 ....C--...............--AAATG--...----------------------A-...GG---G...-A--GA...A-------C-----C--------------A---CT------------------------A--------T--------------G------- 1305
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ....C-A...............--AAGTG--...------------------------...GG---G...----CA...A-A--A--------C--------------A--TCT--------------A--------------G------------G-----G-----G- 1412
02_AG.ES.06.P1261 ....C-G...............T--AATG--...------------------------...GG---G...----CA...A-A-----------C-----------T--A---CT--------------A------------------T--------------G------- 1484
02_AG.FR.91.DJ263 ....C-A...............T--AAC---...------------------------...GG---G...----CA...A-A-----------C--------------A---CT--------------A---T-----------------------------G-----G- 1395
02_AG.GH.03.03GH181AG ....C-G...............T--AAC---...-----A----A-------------...GG---G...----CA...A-A-----------C--------------A---CT--------------A--------------G-------------------------- 2071
02_AG.LR.x.POC44951 ....C-G...............G--AAC---...--------A---------------...GG--GG...----CA...A-A-----C-----C--------------A---CT--------------A----------------------------------------- 2042
02_AG.NG.x.IBNG ....C-G...............G--AACG--...------------------------...GG---G...----CA...A-A-----------C--------------A---CT--------------A--------------G------------------G--A---- 1572
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ....C-G...............T--AAC---...------------------------...GG---G...----CA...A-A-----------C--------------A---CT--------------A---T-----A----G---T--------------G------- 1244
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ....C-G...............T--AAC---...--------A---------------...GG----...----CA...A-A-----------C--------------A--TCT---T--------T-A---------------------------------G------- 1244
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ....C-G...............T--AAC---...------------------------...GG---G...----CA...A-A--A--------C--------------A---CT------G-------A--------------G------------------------G- 1237
03_AB.RU.97.KAL153_2 ....---.........G--AAC......---...----------A-A-T---------...GG--C-...-A--GA...A-------------C--------------A---CT-------------------------------------------------------- 1273
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ....---.........G----AG-AGCC---...----------A-A----A----A-...GG----...----GA-C-A-------------C--------G-----A--TCT------------------------------------C-----G-----------G- 1416
05_DF.BE.x.VI1310 ....---.........------G-TACAGC-...----------------------A-...GG--C-...-----A---A-------------C-----T-------------T-----A------T-----T---G-A-----------------------G-GA---- 1429
06_cpx.AU.96.BFP90 ....GT-.........GG---C......---...----------A-A---------A-...GG--CG...-A--GA-G-A-------C-----C--------G-----A--TCT------------------------A-----------------------------G- 2069
07_BC.CN.98.98CN009 ....-G-............A-C......---...C-----------A---------AA...GG-TCT...-A--GA--------A--------C--------G----------T---------------------------------------------------A---- 1379
08_BC.CN.06.nx2 ....---............A-C......---...C----------CA---------AA...GG-TCT...-AT-GA--------A---C----C--------G----------T-----A---------C--------------A------------------T------ 1992
09_cpx.GH.96.96GH2911 ....---.........A--AAC......---...C-A-------------------A-...GGT--G...-A--GA...A-------------C--------------A--MYT------------------------------------------------G------- 1252
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ....GG-.........GG-AA---T...---...----------------------A-...GG--C-...-AG--A-GCA-------------C-----------------------A-A------------T-------G--G--------------------G----- 1426
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ....C-G.........A--AA-......---...--------A-------------A-...GG---G...-A--GA...A-------------C--------------A---CT------------------------------------C-----------G------- 1417
12_BF.AR.99.ARMA159 ....-G-.........A-----......G--...C---------A-A-T-GC----AT...GG----...----GA--------A------------------AC---A----T-----A--------A---T-----A--------------------------A---- 2052
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ....-G-......GCAG----AG-AGCC---...----------A-A---------A-...GG--C-...-A--GA---A-------------C-------GG-----A--TCT------------------------------------------------------G- 1431
14_BG.ES.05.X1870 ....GGG.........G--T-A......G--...--------A-A-----------A-...GGT---...----GA-ACA-------------C--------G-----A---CT---T--------------------A-----------------------------G- 1517
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ....C-G...............--AAATG--...----------------------A-...GG---G...-A--GA...A-------C-----C--------------A---CT------G-----------------A--------T--------------GG------ 1449
16_A2D.KR.97.97KR004 ....---.........A--AA-T-AAAC---ATG----------A-------------...GGG---...-A---A....-------------C--------G-----A---CT------------------------------------C-----------G------- 1410
17_BF.AR.99.ARMA038 ....---.........C--A--......G--...C-------A-A-A-T--C----A-...GG--C-...-----A-A------A-----------------------A----T------------------------A-------------------------GA---- 1261
18_cpx.CU.99.CU76 ....---.........A-CAAC......---...--------------A-----C-A-...GG---G...-A--GA...A----------------------------A----T------------------------------------------------G--A---- 1358
19_cpx.CU.99.CU7 ....---.........---CA-G-TACC---...----------A---T-------A-...GG--T-...-----AG----------------C-------------------T---A-----------A--------A------------------------------- 1276
20_BG.CU.99.Cu103 ....GG-.........G---GAG-ATCC---...C-------A-A-A---------A-...GG--C-...-A--GA-A-A----------T--C--------------A---CT------------------------------------------------------G- 1525
21_A2D.KE.99.KER2003 ....--C.........------GTTACAG--...----------------------A-...GG--C-...-A--GA---A----------T--C-------------------T---A-A------------------------A------------------------- 1255
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ....C--...............--AGGT---...----------------------A-...GG---G...-A--GA...A-------------C--------------A---CT-A----------------------A-G------T--C-----------G------- 1246
23_BG.CU.03.CB118 ....GG-.........G---GAG-ATCC---...--------A---A----C----A-...GG--C-...-A--GA-A-A----------T--C-----------T--A---CT---------------------------------A--------------------T- 1499
24_BG.ES.08.X2456_2 ....GG-.........G---GGG-ATCC---...--------A-A-A-----------...GG--C-...----GA-A-A----------T--C--------G-----A---CT---A-A------------------------------------G-----------G- 1510
25_cpx.CM.02.1918LE ....GG-.........A----AG-AGCC---...----------------------A-...GG--C-...----GA-A-A-C--A--------C--------G-----A--TCT---------------A-----A--A-----------------------------T- 1258
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ....---.........G--AAC......---...T--G-----G------------AA...GG---GAGAG----A---A----A--------C--------------A---CT--------------A------C--A--G----------------------G----- 2058
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ....GG-.........G---TA--AGCC---...----------A---------C-A-...GG---G...-A--GA---A-------------C--------G-----A--TCT--------------------------------------------------GA--G- 2044
28_BF.BR.99.BREPM12609 ....---.........A--A--......G--...--------------T--C----A-...GG----...-----A--------A-----T-----------------A----T------------------------A-------------------------GA---- 1413
29_BF.BR.01.BREPM16704 ....---.........A--A--......G--...----------A-A-T--C----A-...GG----...----GA--------A-----T-----------------A----T------------------------A--------------------------A---- 1448
31_BC.BR.04.04BR142 ....---.........A--AAC......---...------------A---------AA...GG--CT...-A--GA-C-A----A--C-----C--------G---------TT------------------------------A------------------------- 1498
32_06A1.EE.01.EE0369 ....---.........G--AAC......---...----------A-A-T---------...GGA-C-...-A--GA...A-------------C--------------A---CT-------------------------------------------------C------ 1682
33_01B.ID.07.JKT189_C ....C-A...............--AGGT---...--------------------C-A-...GG---G...-A--GA...A-------C-----C------------...---CT------------------------A--------T--------------GC------ 1348
34_01B.TH.99.OUR2478P ....C-G...............G-AAAT--GATG----------------------A-...GG---G...-A--GA...A-------C-----C--------------A---TT------------------------A--------T--------------G------- 1249
35_AD.AF.07.169H ....C--...............--AAAC--C...----------------------A-...GG---G...-A--GA...A-------------C--------------A---CT---------------------------G--A-----------------G--A---- 1250
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ....C--...............G-AGGT---...-----A------A-----------...GG----...----CA...A-A--A--------C--------G-----A---CT------------------------------------------------G------- 1249
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ....C-G...............--AAGC---...--------A---A---------A-...GGT-C-...-A--GA-A-A----A--------C--------G-----A--TCT------------------------A------------------------------- 1243
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ....---.........------......G--...--------A-A---T--C----A-...GG--C-...----GA-C------A-----------------------A----T-----A------------------A-------------------------GA---- 1458
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ....C-A.........A-TAAC......---...---G------------------A-......-C-...----G--C-----------------------------------T-----A-------------------------------------------------- 1515
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ....---.........A-----......G--...----------A-A-T--C----A-...GG----...----GA--------A-----T-----------------A----T---A-A------------------A--G----------------------GA---- 1530
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ....GG-.........A-----......G--...C-----------A-T--C----A-...GG--C-...-----A--------A-----T--C--------------A----T-----A------------------A-------------------------GA--G- 1573
43_02G.SA.03.J11223 ....GG-.........G----AG-AGCC---...----------A-----------A-...GG--C-...----GA-A-A----------T--C--------G-----A--TCT------------------------------------------------------G- 1575
44_BF.CL.00.CH80 ....---.........A-----......G--...----------A-A-T--C----A-...GG----...----GA--------A-----------------------A----T------------------------------------------------G--A---- 1489
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ....-G-.........A--AACCTAATG--G...----------------------A-...GG---G...-A----...A-------------C--------------A---CT------------------------------------------------G------- 2039
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ....C--.........A--AA-......G--...C---------A-A-T--C----A-...GG----...----GA--------A-----T-----------------A----T------------------------A-------------------------GA---- 1485
47_BF.ES.08.P1942 ....GC-.........---AA-GT-...---...----------A--------A----...GG---G...-----------C-------------------G------A----T-----A------------------------------------G--------A---- 1489
48_01B.MY.07.07MYKT021 ....C-A...............GGAGGT---...--------------------C-A-...GG---G...-A--GA...A-------C-----C--------------A---CT---------C--------------A--------T---------------------- 1252
49_cpx.GM.03.N26677 ....---.........--CAAC......---...----------A-----------A-...GG---G...-----A...A-------------C--------------A---CT-----A-----------------------------------G------G--A---- 1476
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ....-G-.........G--A---G-...---...------------------------...------...----GA-C------------T----------------------T-----A-------------------------------------------------- 1254
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ....C-A............CA-R-AAAT---...----------------------A-...GG--C-...-A--GA...A-------C-----C--------------A---CT------------------------A--------T--C-----G-----GC------ 1361
53_01B.MY.11.11FIR164 ....C--...............G-AACT---...----------------------A-...GG---G...----GA...A-------C-----C--------------A---CT------------------------A--------T--------------G------- 1387
54_01B.MY.09.09MYSB023 ....--C............C-AC-TACC---...-----A------------------...------...G---GA-C---C-----------------------------TGT------------------------------A------------------------- 1446
55_01B.CN.10.HNCS102056 ....TC-...............--AAAT---...----------------------A-...GG---G...-----A...A-------C-----C-------G------A---CT---------------A--A-----A--------T--------------G------- 1357
O.BE.87.ANT70 TTTG--AGGAGGATACA----A......G--...T-C-----A-----GC-AAA-CCA...-TTAGG...-A-GGA-C-A-A--A--------C-----A-----G--A--T-T---A--------TC-A--A--------------T--C------------C------ 2110
O.CM.91.MVP5180 TTTA--AGGAGGATACA----A......G--...T-C-----A-----GC-GAA-CCA...--TAG-...-A-GG-CCCA-A--A--C-----------A-----G--A--T-T---A-A---C--TC-A--A-----A----G---T--C------------C------ 2085
O.CM.98.98CMA104 TTTA--AGGAGGATACA----A......G--...T-C-----A-----GC-AAA-CCA...-TTAGG...---GGACC---A-----------C-----G-----G--A--T-T---A--------TC-A--A-----A--G--A-----C-----C-----GC----T- 1542
O.FR.92.VAU TCTA--AGGAGGATACA--T-A......G--...T-C-----A-----GC-AAAACCA...-TTAG-...-A-GGACC-A-A--A--------------A-----G--A--TGT-A-A-A------T--A--A-----A--G--A--T--C------------C------ 1619
O.SN.99.99SE_MP1299 TCTG--GGGAGGATACA----A......G--...T-T-----A-----GC-AAACCCA...-GTAGG...-A-GG-CC-A-A--A--------------A-----G--A--TCTG--A--------TC-A--A-----A--G--A--T--C------------C------ 2109
O.US.10.LTNP TTTG-GAGGGGGATACA-----......G-C...T-T-----A-----GC-GAACCCA...--TAGG...---GGAGC-A-A--A--------C-----A-----G--A--T-T---A-A-------C-A--A-----A--------T--C------------C------ 2031
O.US.97.97US08692A TCTG--AGGAGGATACA--T-A......G--...T-C-----A-----GC-AAACCCA...-TTAGG...-A-GG-CC-A-A--A--------C-----A-----G--A--T-T---A-A------TC-A--A-----A--GCGA--T--C------------C------ 1507
N.CM.02.DJO0131 ................A----A--TAGTG-C...T-TGCA--AG-GA-A--C----AA...GG-AT-...--G-GA-CCA---GA--------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-G-GG------------------GC-A---- 1532
N.CM.04.04CM_1015_04 ................G----A--TAGTG-C...T-TG-A--A-----A--C----AA...GG-AC-...--G-GA-CCA----A--------C-----------G--C--TTTG--A--G--C--T-A---T-----A-G-RG------------G-----GC-A---- 1525
N.CM.06.U14842 ................GG---A--TAGTG-C...T-TG-A--A--G--A--C----AA...GG-ATG...-----A-CCA----A--------------------G--C--TGTG--A-----C--T-A---------A-G-GG------------G-----GC-A---- 1524
N.CM.95.YBF30 ................C--A-A--TAGTG-C...T-TGCA--A--G--A--C----AA...GG-AT-...--G--ACCCA----A--------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-G-GGA-----------G-----GC-A---- 1614
N.CM.97.YBF106 ................A----A--TAGTG-C...T-TG-A--A--G--A--C----A-...GG-AT-...-----A-CCA----A-----T--------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-G--G------------G-----GC-A---- 1612
N.FR.11.N1_FR_2011 ................C--A-A--TAAT--C...T-TGC---A--G--A--C----AA...GG-AT-...--G--ACCCA-------------------------G--C--TCTG--A-----C--T-A---------A-G---------------G-----GC-A---- 1421
P.CM.06.U14788 ATTA--AGGAGGGTATA--A-A......G-T...T-T--------T...............GGA--G...------CCA--------C--T--C-----A----T---A----T---A-AG--C----A---A-----A-G--G---R--------G------C------ 1524
P.FR.09.RBF168 TTTA--AGGAGGGTATA--A--......G-T...T-C--------T...............GGA--G...---W--CCA--------C--T--C-----A---AT---A----T---A-AG--C--T-A---A-------G---A--A--C-----G------C------ 2091
CPZ.CD.06.BF1167 ................CAGAA-GTTAAT--G...G-ACA-GG-----CAGCGCC-CAAGGA--AAG-GGGGC-GGA-ACA-A--A-----T--------A--GAT------T-----A-----------A-----A--A-G------A--------G------C------ 2134
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ....--A.........A---AA......--C...T-T-----A-----GGGACAA-ATAGACCT-CT...-AT--A-AGA----A--C--T--------A--------A---CT---A--G--C--------A--CC-A-G---------C-----G------C----G- 1586
CPZ.GA.88.GAB1 ....---......CAAGGGAGAG-AGATG-T...T-CT-C----AG--AC-AGG-GC-...GG--C-...-A--GA-AAA-A--A--C--T--------G--------T---CT---T--------T-AA--A--A--A-G---A---------CGG-----GC-A--G- 2114
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ................A---TAGGA...G--AAT---C-----G----T--GAAACCA...TTAAG-...-AGGG-CAGC--C-A-----T--------A---TT------T--G--A-A---C--T--A-----A--------A----------GG------C----G- 1691
CPZ.US.85.US_Marilyn ....--C......CCC---AGC......G--...T-TC-A----A---A--CGC-G--...--G-C-...G-G-GA-AAA-C--A-----T--------------G--A--TCT------------------T--A--A-G---A--G--C-----G-----GC------ 2095
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B.FR.83.HXB2 GACACCAAATGAAAGATTGT...ACT.........GAG...AGACAGGCTAATTT.TTTAGGGAAGATCTGGCCTTC...CTACAAGGG............AAGGCCAGGGAATTTTCTTCAGAGCAGACC.....................AGAGCC............ 2153
Gag G__H__Q__M__K__D__C__.__T__.__.__.__E__.__R__Q__A__N__F#__L__G__K__I__W__P__S__.__Y__K__G__.__.__.__.__R__P__G__N__F__L__Q__S__R__P__.__.__.__.__.__.__.__E__P__.__.__.__.
Pol _F_#_F__R__E__D__L__A__F__.__L__Q__G__.__.__.__.__K__A__R__E__F__S__S__E__Q__T__.__.__.__.__.__.__.__R__A__.__.__.__._
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------------C--C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-AG------............G--------A-----C-C------------.....................------............ 1361
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----T-----------C--C...---.........---...--------------.--------GA-----------...-A-------............G----------------C-----A-----T.....................G-----............ 1358
A1.ES.06.X2110 ----------------C--C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-CC------............G--------C-------C-----A-----T.....................G-----............ 1391
A1.IT.02.60000 -C--T-----------C---...---.........---...--------------.---------A--T--------...-AG------............G----------------C------------.....................------............ 2158
A1.KE.06.06KECst_001 ----------------C--C...---.........--A...--------------.---------A-----------...-A-------............G-----------C----C------------.....................------............ 1359
A1.RU.11.11RU6950 -C--T-----------C--C...---.........---...--------------.--------GA--T--------...-AG---A--............G--------A-------C------------.....................------............ 1677
A1.RW.07.pR463F ----------------C---...---.........---...--------------.---------A--T--------...-AG------............G-----G--A-------C------------.....................------............ 2168
A1.SE.95.SE8538 -G--------------C--C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-AG---A--............G--------A-------C------------.....................------............ 1352
A1.TZ.01.A341 ----------------C--C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-A-------............G--------A-------C-----------T.....................G-----............ 1355
A1.UA.01.01UADN139 -C--T-----------C--C...---.........---...--------------.--------GA--T--------...-AG---A--............G--------A-------C------------.....................------............ 1352
A1.UG.07.p191845 ----T-----------C--C...---.........--A...--------------.---------A-----------...-A-------............G--------A-------CC----A---G-T.....................G--A--............ 2186
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------G-----G--C--C...---.........---...--------------.---------A-----------...-AG------............G----------------C-----A-----T.....................G-----............ 1597
A2.CD.97.97CDKTB48 ----T-----------C--C...---.........---...--------------.---------A--T--------...-A----A--............G----------------C---------GA-.....................------............ 1512
A2.CM.01.01CM_1445MV ----T--------------C...---.........---...--------------.---------A---------C-...-A----A--............G--------A--C----CC---------A-.....................------............ 1352
A2.CY.94.94CY017_41 ----T--------------C...---.........---...--------------.---------A--T--------...-A----A--............G--------A-------C----------A-.....................------............ 1510
B.AR.04.04AR143170 --------------------...-A-.........---...--------------.---------AC----------...-C----A--............-----------------------A---G--.....................------............ 1354
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------------...---.........---...--------------.---------A-----------...--------C............------------------------------.....................------............ 1364
B.BO.09.DEMB09BO001 --------------------...---.........---...--------------.---------------------...-C-------............------G--------C--------------.....................------............ 1522
B.BR.06.06BR1119 --------------------...---.........--A...--------------.---------A-----------...-C-------............---------------C--A-----------.....................------............ 1570
B.CA.07.502_1191_03 --------------------...---.........--A...--------------.---------A-----------...-C-------............G--------A-------------A------.....................------............ 1580
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 --------------------...---.........---...--------------.---------A-----------...TC-G-G---............G----------------------A------AGAGAACAGACC.........------............ 1376
B.CN.10.DEMB10CN002 -------------------C...---.........---...--------------.---------A-----------...-C-------............-----------------------A---GA-.....................------............ 1525
B.CO.01.PCM001 --------------------...-TC.........---...--------------.---------A-----------...-A-------............G----------------C-----A-----T.....................------............ 1358
B.CU.99.Cu19 --------------------...---.........---...--------------.---------A-----------...-C-------............-----------------------------AAAGCAGACT............------............ 1700
B.CY.09.CY266 --------C-----------...---.........--A...--------------.---------A-----------...-C-------............G--------A--C----C---------GA-.....................---A--............ 1370
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ----T--------G------...--C......ACA---...--------------.---------------------...---------............------------------C-----------.....................------............ 1391
B.DK.07.PMVL_011 ----------------G---...---.........---...--------------.---------A-----------...-C-------............G--------A--C--C--------------.....................------............ 1518
B.DO.05.05DO_160884 -G--T-----------C---...C--.........---...--------------.---------A-----------...-CC---A--GGG.........G-----------------------------.....................---A--............ 1361
B.ES.09.P2149_3 ----T---------------...---.........--A...--------------.---------------------...-C----A--............---------------C-------A------.....................------............ 1609
B.FR.08.DEMB08FR002 --------------------...---.........--A...--------------.---------A-----------...-C---G--A............C-----------------------------.....................------............ 1515
B.GE.03.03GEMZ004 ----T--G------------...---.........---...--------------.---------------------...-C-------............G--------A-----C--C-----------.....................------............ 1349
B.HT.05.05HT_129389 --------------------...---.........---...--------------.---------------------...---------............------------C--C-------A---GA-.....................------............ 1357
B.JM.05.05JM_KJ108 -------G--------G---...---.........---...--------------.---------AC----------...-CGAC---A............------------------C-----------.....................------............ 1364
B.JP.05.DR6538 ----------------C---...---.........---...--------------.---------------------...-C----A--............---------------C--------------.....................------............ 2157
B.KR.07.07KYY4 --------------------...---.........---...--------------.---------------------...-C-------............---------------C--------------.....................------............ 1819
B.NL.00.671_00T36 --------------------...---.........N--...----------N---.------------T--------...-C-------............G-----------------------------.....................------AACAGCCCCTTC 1700
B.PE.07.502_2649_wg8 ----T-----------C---...---.........-G-...-A------------.---------------------...-A----A--............G--------------C-------A------.....................------............ 1562
B.PY.03.03PY_PSP0115 -C--------------C---...-A-.........---...--------------.------------T--------...-C--GG---............G-----------C-----------------.....................------............ 1358
B.RU.11.11RU21n --------------------...---.........---...--------------.---------------------...-C-------............G--------------C--------------.....................------............ 1712
B.TH.07.AA040a_WG11 --------------------...---.........---...--------------.----------C-A--------...-C-------............-----------------------A------.....................------............ 1505
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------C...---.........--A...--------------.---------A-----------...-C-------............---------------C-------A------.....................------............ 1376
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----T---------------...---.........--A...--------------.---------A-----------...-C------A............---------A--------------------.....................------............ 2152
B.UA.01.01UAKV167 --------------------...---.........---...--------------.---------A-----------...-C-------............---------------C--------------AGGGCCAACAGCCCCACGAAC------............ 1379
B.US.11.ES38 -------------------C...---.........---...--------------.---------A-----------...-C-------............G--------A--C--C--------------AGAGAGCAGACC.........------............ 2088
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------------G--C---...---.........---...--------------.---------A-----------...-C-------............G--------------C--------------.....................------............ 1355
B.VE.10.DEMB10VE001 ----T---------------...---.........--A...--------------.---------A-----------...-A-------............G-----------------------------.....................------............ 1505
B.YE.02.02YE507 -C------------------...---.........---...--------------.---------A-----------...-C-------............G-----------------------------.....................------............ 1367
C.AR.01.ARG4006 ----------------C---...---.........---...--------------.---------A--T--------...-A-------............---------A-----Y--C-----------.....................------............ 1349
C.BR.07.DEMC07BR003 ----------------C---...---.........--A...--G-----------.---------A--T--------...-C-------............G--------A-----C-CC----------T.....................------............ 1497
C.BW.00.00BW07621 ----------------C---...---.........--A...--G-----------.---------A--T--------...-C-------............G--------------C--C-----------.....................------............ 1518
C.CN.98.YNRL9840 ----------------C---...--G.........--A...--G-----------.---------A--T--------...-C-------............G--------------C--C--------G--.....................------............ 1349
C.CY.09.CY260 ----------------C---...---......GTT---...--------------.---------A--T--------...-C-------............G--------------C-------A---G--.....................------AACAGCCCCACC 1379
C.ES.07.X2118_2 ----------------C---...-A-.........--A...--G-----------.---------A--T--------...-A-------............G--------------C-------A------.....................------............ 1581
C.ET.02.02ET_288 ----------------C---...---.........---...--------------.---------AC-T--------...-C-------............G--------------C-------A------AGCGCCAACAGCCCCACT...------............ 1367
C.GE.03.03GEMZ033 -------G--------A---...---.........---...--------------.---------A--T--------...-C-------............G-----------C--C--C--------G--.....................------............ 1346
C.IL.98.98IS002 ----------------A---...---.........---...--------------.---------A--T--------...-C-------............G--------------C--------------.....................------............ 1487
C.IN.03.D24 --------------------...-A-.........---...--G-----------.---------A--T--------...-C--TC---............G-----G--------C-------A------.....................------AACAGCCCCTCT 2189
C.KE.00.KER2010 ----------------C---...---.........--A...--G-----------.---------A--T--------...-C-------............G--------------C-------A---G--.....................------............ 1346
C.MM.99.mIDU101_3 ----------------C---...--A.........--C...--G-----------.------A--AC-T--------...-C-------............G--------------C--C-----------.....................------............ 1516
C.MW.93.93MW_965 ----------------C---...---.........--A...--G-----------.---------A--T--------......------............G--------------C--------------.....................------............ 1346
C.SN.90.90SE_364 ----T-----------C---...---.........---...--G-----------.---------A--T------G-...-C-------............C--------------C--------------.....................------............ 1346
C.SO.89.89SM_145 ----------------C---...---.........---...--G-----------.---------A--T--------...-C-------............G--------------C-------A---G--.....................------............ 1352
C.TZ.02.CO178 ----------------C---...--A.........---...--G-----------.---------A-----------...-C-------............G--------------C-----------G--.....................------............ 1346
C.US.98.98US_MSC3018 ----------------C---...---.........--A...--G-----------.---------A--T--------...-C-------............G--------------C--G----A---G-T.....................------............ 1346
C.UY.01.TRA3011 -G--------------C---...---.........---...--G-----------.------------T--------...-C-------............G--------A-----C-CC----------T.....................------............ 1337
C.YE.02.02YE511 ----------------C---...-A-.........---...--G--A--------.---------A--T--------...-C-------............---------------C--------------.....................------............ 1346
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ----------------C--C...---.........---...--------------.--------GA-----------...-C-------............---------------C--------------.....................------............ 1505
C.ZM.02.02ZM108 ----------------C---...---......AAT---...--------------.---------A--T--------...-C-------............G--------------C--C-----------.....................------............ 2149
D.CD.83.ELI --------C-A--------C...---.........---...--------------.--------GA--T--------...-C-------............------G-----C-----C--A--------.....................------............ 1702
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------------C...---.........--A...--------------.--------G---T--------...-A-------............------G--A--C-----------------.....................------AACAGCCCCACT 1525
D.CY.06.CY163 ----T-----------C--C...---.........--A...--------------.------------T---T----...-C-------............-----------------------A------.....................------............ 1364
D.KE.97.ML415_2 -------------------C...---.........--A...--------------.---------A-----------...-A----A--............------------C--C-C-----------T.....................---A--............ 1622
D.KR.04.04KBH8 -------------------C...---.........--A...--------------.---------------------...-C----T--............---------A--C--C-C----------A-.....................------............ 2115
D.SN.90.SE365 -------------------C...---.........-GA...--------------.---------A--T--------...-AG------............G-----------C----C------------.....................------............ 2155
D.TD.99.MN011 ----------------G--C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-AG------............------G--A--------------------.....................------............ 1374
D.TZ.01.A280 -------------------C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-C----A--............------------C--C--------------.....................------............ 1351
D.UG.08.p191859 ----T--------------C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-C-G-----............G--------A-----C-------A---GA-.....................------............ 2171
D.YE.02.02YE516 -------------------C...---.........---...--------------.--------GA-----------...-AG------............G-----G--A--C-----------------.....................------............ 1361
D.ZA.90.R1 ----------------C--C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-C-------............------G-----------------------.....................------............ 1502
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----T-----------C--C...---.........--A...--------------.--------GA--T--------...-A----A--............G-----G--A-----------A--------.....................------............ 1250
F1.AR.02.ARE933 ----------------C--C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-A-------............G-----C--A-----C--------------.....................------............ 1447
F1.BE.93.VI850 ----------------C--C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-A-------............G-----C--A-----C--------------.....................------............ 1490
F1.BR.07.07BR844 ----------------C--C...-A-.........--A...--------------.--------GA--T--------...-C-------............G-----C--A-----C-C-----AA--GTT.....................---A--AACAGCCCCACC 1928
F1.CY.08.CY222 ----T-----------C--C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-A-------............G--------A--C-----------------.....................------............ 1346
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----------------A--C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-C-------............G-----C--A-----C--C----A---G--.....................------............ 1489
F1.FI.93.FIN9363 -G--------------C--C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-A-------............G-----C--A-----C--------T-----.....................------............ 1482
F1.FR.96.96FR_MP411 ----T-----------C--C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-A-------............G-----C--A-------------A---G--.....................------............ 1349
F1.RO.96.BCI_R07 -------G--------C--C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-C-------............G-----C--A--C----------A------.....................------............ 2177
F1.RU.08.D88_845 -------------------C...---.........---...--------------.--------GA--T--------...-AG---A--............G----------------C---R-------T.....................------............ 1612
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------------C--C...---.........---...--------------.---------AC-T------C-...-AG...C--............G-----C----------------A------.....................------............ 1500
F2.CM.97.CM53657 ----------------C--C...---.........---...--------------.---------A--T--------...-A-------............G-----T--A-------------A------.....................------............ 1343
G.BE.96.DRCBL ----T-----------A--C...--A.........--A...--------------.---------A--T--------...-A-------............G--------------C-------A---G--.....................------............ 2120
G.CM.10.DEMG10CM008 -G--------------C--C...--A.........--A...--------------.---------A-----------...-AG------............-----------------------A------.....................------............ 1537
G.CN.08.GX_2084_08 ----T--------R--C--C...--A.........---...--------------.---------A--T--------...-A-------............G-----G--------C-------A---G-T.....................------............ 1381
G.CU.99.Cu74 ----T-----------C--C...--A.........---...--------------.---------AC-T--------...-A----A--............G-----G--------------A-A---G--.....................------............ 1769
G.ES.09.X2634_2 ----T-----------C--C...--A.........---...--------------.--------GA--T--------...-A-------............------------------C----A---G--.....................------............ 1624
G.GH.03.03GH175G ----T--G--------A--C...--A.........--A...--------C-----.---------A-----------...-A-------............G----------------------A---G--.....................------............ 2193
G.KE.93.HH8793_12_1 ----T-----------C--C...--G.........--A...-----------.--.---------A--T--------...-A-------............G----------------------A---G--.....................------............ 1557
G.NG.09.09NG_SC62 ----T-----------C--C...--A.........--A...--------------.---------A--T------C-...-C---GT--............G----------------C-----AG--G-T.....................------............ 1348
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B.FR.83.HXB2 GACACCAAATGAAAGATTGT...ACT.........GAG...AGACAGGCTAATTT.TTTAGGGAAGATCTGGCCTTC...CTACAAGGG............AAGGCCAGGGAATTTTCTTCAGAGCAGACC.....................AGAGCC............ 2153
Gag G__H__Q__M__K__D__C__.__T__.__.__.__E__.__R__Q__A__N__F#__L__G__K__I__W__P__S__.__Y__K__G__.__.__.__.__R__P__G__N__F__L__Q__S__R__P__.__.__.__.__.__.__.__E__P__.__.__.__.
Pol _F_#_F__R__E__D__L__A__F__.__L__Q__G__.__.__.__.__K__A__R__E__F__S__S__E__Q__T__.__.__.__.__.__.__.__R__A__.__.__.__._
G.PT.x.PT3306 ----T-----------C--C...--A.........---...--------------.---------A--T--------...-C-------............------------C-----C----A---G--.....................---A--............ 2096
G.SE.93.SE6165_G6165 ----T-----------C--C...--G.........---...--------------.---------A--T--------...-A-------............G----------------------A---GA-.....................---A--............ 1559
H.BE.93.VI991 -------G--------C--C...--A.........-GA...--------------.---------A--T--------...-AG------............---------------C-CC----AG--G-T.....................------............ 1548
H.BE.93.VI997 ----T--G-----G--C--C...--A.........---...--------------.---------A-----------...-AG---A--............G--------A--------C--------G--.....................------............ 1483
H.CF.90.056 ----T--G--------C--C...--A.........---...--------------.---------A--T--------...-AG---A--............G--------A--------C--------G--.....................---A--............ 1503
H.GB.00.00GBAC4001 ----T--G--------C--C...--A.........---...--------G-----.---------A-----------...-AG---A--............G-----------C-----C--------G--.....................---A--............ 1677
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----------A---A-C--C...---.........---...--------C-----.---------AG-T--------...-AG------............G-----------C-----C--------G--.....................---A--............ 1354
J.CM.04.04CMU11421 ----Y-----------C--C...---.........---...--------------.---------R-----------...-A----R--............G-----------C-----Y--------R--.....................------............ 1671
J.SE.93.SE9280_7887 ----------------C--C...---.........---...--------------.------------T--------...-AG---A--............G-----------C-----C-----------.....................------............ 1473
J.SE.94.SE9173_7022 ----------------C--C...---.........---...--------------.------------T--------...-AG---A--............G-----------------C-----------.....................------............ 1474
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----T--G--------C---...T--.........---...--------------.----------T--------CT...-A----A-A............G--------A-------------A------.....................------............ 1349
K.CM.96.96CM_MP535 ----T--G--------C--C...---.........---...--------------.---------A-----------...-C-------............G-----------------------------.....................------............ 1349
01_AE.AF.07.569M ----T-----------C--C...---.........---...--------------.---------A--T--------CAC-A-------............------G--A-------C------------.....................------............ 1362
01_AE.CN.09.1119 ----T-----------C--C...---.........---...--------G-----.--------G-C-G--------...-A-------............---------C-----C-C----------A-.....................------............ 1387
01_AE.HK.04.HK001 ----T-----------C--C...---.........---...--------------.---------A--T------C-...-A-------............G----------------C------------.....................------............ 1524
01_AE.JP.x.DR0492 ----T-----------C--C...---.........---...--------------.---------A--T--------...-A-------............-----------------C------------.....................------............ 2165
01_AE.TH.04.BKM ----T-----A-----C--C...---.........---...--------------.---------A--T--------...-A----A--............-----------------C----G-----A-.....................G-----............ 2108
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ----T--G--------C--C...---.........---...--------------.---------A--T--------......------............G--------A-------CC-----------.....................G-----............ 1583
01_AE.TH.90.CM240 ----T-----------C--C...---.........---...--------------.---------A--T--------...-A-------............------G----------C------------.....................------............ 1712
01_AE.VN.98.98VNND15 ----T-----------C--C...---.........---...--------------.---------A--T--------......------............------G----------C----------A-.....................------............ 1408
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ----------------C--C...---.........--A...--------------.---------A-----------...-AG------............G--------A--C----C------------.....................------ATCAGCCCC... 1527
02_AG.ES.06.P1261 ------T---------C---...-A-.........---...--------------.---------A--T--------...-A-------............G--------A-------C-----A-----T.....................G--A--............ 1590
02_AG.FR.91.DJ263 --------------------...---.........---...G-------------.---------A--T--------...-AG------............G--------A-------C---A--------.....................G--A--............ 1501
02_AG.GH.03.03GH181AG -------------G--C--C...---.........---...--------------.---------A--T--------...------A--............G--------A-------CC-----------.....................G--A--............ 2177
02_AG.LR.x.POC44951 ----------------C---...---.........---...--------------.---------A--T--------...-AG---A--............G--------A--C----C------------.....................G--A--............ 2148
02_AG.NG.x.IBNG ----------------C---...---.........---...--------------.---------A--T--------...-AG------............G--------A-------C------------.....................G--A--............ 1678
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------------C---...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-AG------............G--------A--C----C------------.....................G--A--............ 1350
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----------------C--C...---.........---...--------A-----.--------GA--T--------...-AG---A--............G--------A--C----C------------.....................---A--............ 1350
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----------------C---...---.........---...--------------.---------A--T--------...-AG------............G--------A-------C------------.....................---A--............ 1343
03_AB.RU.97.KAL153_2 -C--T-----------C--C...---.........---...--------------.--------GA--T--------...-AG---A--............G--------A-------C------------.....................------............ 1379
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----T-----------C--C...---.........---...--------------.--------GA--G--------...-AG---A--............G--------A-------------A---G--.....................------............ 1522
05_DF.BE.x.VI1310 ----------------C--C...---.........---...--G-----------.---------AG-T--------...-C-------............G-----------C--C--C-----------.....................G-----............ 1535
06_cpx.AU.96.BFP90 ----T---------------...--A.........---...--------------.---------A-----------...-A-------............G----------------------A---G--.....................------............ 2175
07_BC.CN.98.98CN009 --------------------...---.........---...--------C-----.---------A--------C--...-C-------............------------------------------.....................------............ 1485
08_BC.CN.06.nx2 ----------------C---...---.........--A...--G-----G----A.---------AT-A--------...-C-------............G--------------C--C-----------.....................------............ 2098
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------------C--C...---.........---...--------------.---------A--T--------...-A----A--............G-----------C----CY-----------.....................G-----............ 1358
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------C----------C...C-A.........--AAGA--------------.---------A--T--------...-A----A--............------------C--C--------------.....................------............ 1535
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------G--C--C...--C.........---...--------------.---------A--T--------...-AG------............G-----------------C--------G--.....................------............ 1523
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------C--C...C--.........--A...--------------.---------A--T--------...-A-------............G-----C--A-----C-------A---G--.....................------............ 2158
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----T-----------C--C...-TG.........--A...--------------.---------A-----------...-A----A--............G-----------------------------.....................--GA--AACAGCCCCACC 1549
14_BG.ES.05.X1870 ----T-----------C--C...--A.........---...--------------.--------GA--T--------...-AG------............G----------------CC----A---G-T.....................------............ 1623
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----T-----------C--C...---.........---...--------------.--------GAC-T--------......------............-----------------C------------.....................------............ 1552
16_A2D.KR.97.97KR004 ----T-----------C--C...---.........---...--------------.---------A--T--------...-C---GC--............G----------------C----------A-.....................---A--............ 1516
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------------C--C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-A-------............G-----C--A-----C-------A---G--.....................------............ 1367
18_cpx.CU.99.CU76 ----------------C--C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-A-------............G-----------------C----AA--G--.....................------............ 1464
19_cpx.CU.99.CU7 -G-----------------C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-C-------............G--------A--C--C--------------.....................------............ 1382
20_BG.CU.99.Cu103 ----T--------G--C--C...--A.........---...--------------.---------AC-T--------...-C-------............------------------C--------G--.....................------............ 1631
21_A2D.KE.99.KER2003 -G----------G------C...--G.........--A...--------------.---------A--T--------...--C------............G-----G-----C--------------GT-.....................------............ 1361
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------------C--C...---CTTACTCTT---...--------------.---------A--T--------...-AG------............G-----------C----C----G-------.....................C-----............ 1361
23_BG.CU.03.CB118 ----T-----------C--C...--A.........--AGGG--------------.---------AC-T--------...-C-------............------------C----C-----A---G-T.....................------............ 1608
24_BG.ES.08.X2456_2 ----T-----------C--C...T-A.........---...--------------.---------AC-T--------...-C-------............------G-----C----C-----A---G-T.....................------............ 1616
25_cpx.CM.02.1918LE ----T-----------C--C...--A.........---...--------------.--------G------------...-AG---A--............G-----------C-----C----A---G--.....................------............ 1364
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------------------C...---.........---...--------------.--------GAT--------C-...-A-------............G----------------C---------GTT.....................--T---............ 2164
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----T-----------C---...--A.........---...--------------.---------A--T---T--C-...-A----A--............G-----------------C----A---G--.....................------............ 2150
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-C-------............G-----C--A-----C-------A---G--.....................------............ 1519
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------A--C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-C-------............G-----C--------C-------A---G--.....................------............ 1554
31_BC.BR.04.04BR142 ----------------C---AAT-A-.........---...--G-----------.--------GA--T--------...-C-------............G--------------C--C-----------.....................------AACAGCCCCGCC 1619
32_06A1.EE.01.EE0369 -C--T-----------C--C...---.........---...--------------.---------A--T--------...-AG------............G-----------C----------A---G--.....................------............ 1788
33_01B.ID.07.JKT189_C ----T---------------...---.........--A...--------------.----------C----------...-C-------............G-----------C--C-----A---C----.....................------............ 1454
34_01B.TH.99.OUR2478P ----T-----------C--C...---.........---...-A----AT------.---------AT-T--------...-A-------............------G--------C-C------------.....................------............ 1355
35_AD.AF.07.169H ----------------C--C...---.........---...--------------.---------A--T--------...-A----C--............G--------A-------C----G-------.....................------............ 1356
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------------C--C...---......AAT--A...--------------.---------A--T--------...-AG------............G----------------C------------.....................---A--............ 1358
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----------------C--C...---.........---...--------------.--------GA--T--------...-AG---A--............G--------A-------C------------.....................G-----............ 1349
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------------C--C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-C-------............G-----G--A-----C-----------G--.....................------............ 1564
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------CT---C---...---.........--A...--------------.---------A-----------...-A-------............G---------------------------A-.....................------AACAGCCCC... 1630
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------------...---.........---...--------------.-------------------C-...---------............G--------------C-------A---G-T.....................------............ 1636
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------C--C...---.........--A...--------------.---------A-----------...---------............G-----C--A-----C--C----A---G--.....................------AAGGCC...... 1685
43_02G.SA.03.J11223 ----T-----------C--C...--A.........--A...--------------.---------A--T--------...-C-------............G-----------C--C-----------G--.....................------............ 1681
44_BF.CL.00.CH80 ----T-----------C--C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-A-------............G--------A-----C-C-----A-----T.....................------............ 1595
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----T--------------C...---.........---...--------------.---------A--T--------...-AG--GA--............G-----------C----C------------.....................G-----............ 2145
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------------C--C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-A-------............G-----C--A-----C-------A---G--.....................------............ 1591
47_BF.ES.08.P1942 ----------------C--C...---.........--A...--------------.---------A--T--------...-AG------............G-----------------C----A---G--.....................------............ 1595
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----T---------------...---.........---...--------------.------A---C----------...-C-------............G-----------C---A-------------.....................------............ 1358
49_cpx.GM.03.N26677 -------------G--C--C...--A.........-C-...G-------------.--------GA--T--------...-C-------............G-----------------C----A------.....................------............ 1582
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------------C...---.........---...--------------.---------------------...-C-------............------G-----------------------.....................------............ 1360
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----T-----------C--C...--G.........---...--------------.---------A--T--------...-A----A--............------G----------C---------G-Y.....................------............ 1467
53_01B.MY.11.11FIR164 ----T---------------...---.........---...--------------.----------C--------K-...-C-------............G-----R-----C--C-----R-A-C----.....................------............ 1493
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------------------...---......AAT---...--------------.---------A--------C--...-C-------............------------C----------A------.....................------............ 1555
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----T-----------C--C...---.........--A...--------------.--------G-C-G--------...-A-------............------G--A-------C------------.....................------............ 1463
O.BE.87.ANT70 -T-----------------C...-GA......AAT-GA...-A------A-----.------C--ATA-------C-...GGGGGGCAC............G--------C----A-G-G-----ACC-G-.....................-C-C--............ 2219
O.CM.91.MVP5180 -T-----------------C...-AA......AAT-GA...--------A-----.----------TA-------C-...GGGGGGCAC............G--------C----A-G-G----AACA-GT.....................GTCC--............ 2194
O.CM.98.98CMA104 -T-----G-----------C...-GA......AAT-GA...-A------A-----.------C--ATA-------C-...GGGGGGCAC............G--------C------A-G----AACA-GT.....................G-CC--............ 1651
O.FR.92.VAU -T--T--------------C...-AA......AATAG-...------A-A-----.----AA---ATAT------C-...GAGAGGCAC............G--------C----A-G-G---GAACA-GT.....................GTCC--............ 1728
O.SN.99.99SE_MP1299 -T-----------------C...-AA......AAT-GA...--------A-----.---------ATA-------C-...GGGGGGCAC............G--------C----A-GCG-----ACA-GT.....................GTCC--............ 2218
O.US.10.LTNP -T----T------------C...-GA......AAT-GA...-A------A-----.------C---TA-------C-...GGGGGGCAC............G--------C----A-G-A----AACA-GT.....................G-CC--............ 2140
O.US.97.97US08692A -T--T--------------C...-GA......AAT-GA...-AR-----A-----.------C--ATA-------C-...GGGGGGCAC............G--------C----A-A-G----AACA-GT.....................GCCC--............ 1616
N.CM.02.DJO0131 ----T---------------...-AA......AAT--AGGA--------------.------A---GG----T--C-...--T---A--............G--A-----C--C--C-CC----CA-C-A-AACAAGGAA............------............ 1653
N.CM.04.04CM_1015_04 ----T---------------...-AA......AAT--AGGA--------------.------A---GG----T--C-...--T---A--............G--A--------C--C-CC----CAGC-A-...AAGGAA............------............ 1643
N.CM.06.U14842 ----T---------------...-AA......AAT--AGGA--------------.------C---GG----T--C-...--T---A--............G--A--------C--Y-CC----CA-C-A-AACAAGGAA............------............ 1645
N.CM.95.YBF30 ----T---------------...-AA......AAT--AGGA--------------.-----------G----T--C-...--T---A--............G--A-----A--C--C-CC----CA-C-A-...AAGGAA............------............ 1732
N.CM.97.YBF106 ----T---------------...-AA......AAT---GGA--M-----------.------A---GG----T--C-...--T---A--............G--A-----A--C--C-CC----CA-C-A-...AAGGAG............------............ 1730
N.FR.11.N1_FR_2011 ----T--------------C...-AA......AGT--AGGA--------------.------A-G-GG----T--C-...--T---A--............G--A-----A--C--C-CC----CA-C-A-...AAGGAA............G--A--............ 1539
P.CM.06.U14788 -T--T-----------C--C...-AA......TCA-GA...--------A-----.-------------------C-...GGGGGGCAA............G--------C--C-A-G-A----AACA-GT.....................-C-A--............ 1633
P.FR.09.RBF168 -T--T-----------C--C...-AA......TCA-GA...--------A-----.------A------------C-...TGGGGGCAA............G--------C--C-A-G-A----AACA-GT.....................-C-A--............ 2200
CPZ.CD.06.BF1167 -T--T--GC----G--C--C...--A......CAGTCAAAA--TGGA-TA-----.---------ACG-ACC--C-G...G-GGGG-T-............C--A-----A------G-G----ATCAGAG....................................... 2240
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----T--G------------...-A-......CAAA-TAATG--AG-AT------.------A--A-AT------C-...--GGGG---............G-----------C-A-G-G--AG----GAA.....................G--A--............ 1698
CPZ.GA.88.GAB1 ----------------C--C...--A.........-GA...-------TG-----.---------AGGT--------...-CG--GC--............G--------C--C---G-G----A----A-.....................---A--............ 2220
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----T-----------C--C...--AGCCAGAACTA-CAAT-CTGG--T------.---------ACG-ACC--C-T...G-GGGG-T-............C--A------------G-G--A-A--AC--.....................---............... 1806
CPZ.US.85.US_Marilyn ----T-----------C--C...--A......GCA-GAAAC--------------.---------ACAT---T-CC-...A-CGTG-A-CGGGGGATCAAAG--A--------C--C--GG-A-A---GAA.....................G-----............ 2219
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B.FR.83.HXB2 ..................AACAGCCCCACCAGAAGAGAGCTTCAGGTCTGGGGTAGA.......................................GACAACAACTCCCCCTCAGAAGCAGGA...GCCGAT............AGA...............CAA..... 2231
Gag __.__.__.__.__.__.__T__A__P__P__E__E__S__F__R__S__G__V__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__T__T__P__P__Q__K__Q__E__.__P__I__.__.__.__.__D__.__.__.__.__.__K__.__
Pol _.__.__.__.__.__.__N__S__P__T__R__R__E__L__Q__V__W__G__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__D__N__N__S__P__S__E__A__G__.__A__D__.__.__.__.__R__.__.__.__.__.__Q__.__.
A1.AU.03.PS1044_Day0 ..................--------------CG---CT---TG--ATG----A---.......................................--T...---CT------C---------...--A--A............G--...............---..... 1436
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ..................--------------C---------TG--GTGA---A---.......................................A--...---CT--T-GAT---------...--A--G............G--...............--G..... 1433
A1.ES.06.X2110 ..................--------------C----CT---TG--ATG----G---.......................................--T...G--CT----------------...--A--A............---...............--G..... 1466
A1.IT.02.60000 ..................--------------C----GA-C-TT--ATG----A---.......................................--T...--AC---T---T---A-----...--A--A............---...............--G..... 2233
A1.KE.06.06KECst_001 ..................--------------C-----TT-GTG--ATG----A---.......................................--T...-G-CT------C---------...-AA--A............---...............--G..... 1434
A1.RU.11.11RU6950 ..................-T------------CG--A-A---TG--ATG----A---.......................................--T...---C---T-C-T---A-----...--A--A............G--...............--G..... 1752
A1.RW.07.pR463F ..................--------------C----CT---GG--ATG----A---.......................................--T...-G-CT-T----C---------...--A--G............---...............---..... 2243
A1.SE.95.SE8538 ..................--------------C-----T---TG--ATG----A--T.......................................--T...---CT------C---------...--A--A............---...............---..... 1427
A1.TZ.01.A341 ..................-------------AC-----T--GGG--ATG----G---.......................................A-T...-GTCT------C---------...--A--A............---...............--G..... 1430
A1.UA.01.01UADN139 ..................-T------------C-----A---TG--ATG----A---.......................................--T...---C---T-C-T---A-----...A-A--A............---...............--G..... 1427
A1.UG.07.p191845 ..................--------------C-----T---TGC-ATG----A---.......................................--T...---CT------T---------...--A--A............--G...............---..... 2261
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ..................--------------C--G-----ATG--ATG----A---.......................................--T...---CT----A------A----...--A--C............---...............--G..... 1672
A2.CD.97.97CDKTB48 ..................-------------AT...............G-A--A---.......................................--T...---CT--T-G-T---------.....................GA-...............--G..... 1566
A2.CM.01.01CM_1445MV ..................---------G----C-----A-G-TG-AATG----A---.......................................--T...-G--T--T-GTC---------...A-T--G............-A-...............--G..... 1427
A2.CY.94.94CY017_41 ..................--------------C-----A---G--AATG----A---.......................................--T...---CT--T-C-T---------...A-T-GA............GAC...............--G..... 1585
B.AR.04.04AR143170 ..................-----------------------------T---A-AG--.......................................-------G-----T-------------...-----C............---...............---..... 1432
B.AU.04.PS1038_Day174 ..................R-------------C------------C-T-----AR--.......................................--A------------------------...------............---...............---..... 1442
B.BO.09.DEMB09BO001 ..................-----------------------------T-----A---.......................................--TG-T-------T--------TC---...---A--............---...............---..... 1600
B.BR.06.06BR1119 ..................--------------C--------------T-----A---.......................................-------------T-C-----------...-A--G-............-C-...............---..... 1648
B.CA.07.502_1191_03 ..................-T------------------------A--T-----AG--.......................................---------------------------...-----C............---...............---..... 1658
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ..................-----------------------------T-----A---.......................................A------------T-------------...A-T---............---...............---GGACA 1459
B.CN.10.DEMB10CN002 ..................-T---------------------------T-----AG--.......................................------G-----AG-------------...-----C............---...............---..... 1603
B.CO.01.PCM001 ..................-----------------------------T-----AG--.......................................-GTG----------T------A-----...---A-C............---...............---..... 1436
B.CU.99.Cu19 ..................-----------------------------T-----AG--.......................................-------------T-------------...---AG-............---...............---..... 1778
B.CY.09.CY266 ..................-T-------------G-------------T-----A---.......................................----G----C---T----A---A----...-A----............---...............---..... 1448
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ..................---------------G-------------T-----A---.......................................----G----G--T--------------...---A--............---...............---..... 1469
B.DK.07.PMVL_011 ..................-T---------------------------T-----AG--.......................................----G----C---T-------------...-----C............---...............---..... 1596
B.DO.05.05DO_160884 ..................CT------------C--------------T-----A---.......................................---------------------------...A-A---............-A-...............-C-..... 1439
B.ES.09.P2149_3 ..................-------------------------G---T-----AG--.......................................--TG---C-------------------...---A--............---...............---..... 1687
B.FR.08.DEMB08FR002 ..................---------------G-----------A-T-----AG--.......................................-------C-----T----A-------G...------............---...............---..... 1593
B.GE.03.03GEMZ004 ..................--------------C----------G---T-----AG--.......................................-------------T--------G----...-----C............---...............---..... 1427
B.HT.05.05HT_129389 ..................-T-------------G-------------T-----A---.......................................---...---------------------...-T---G............G--...............---..... 1432
B.JM.05.05JM_KJ108 ..................--------------------------A--T-----A---.......................................---...-------T-------------...----G-............---...............---..... 1439
B.JP.05.DR6538 ..................-----------------------------T-----A---.......................................--T----------T-------------...------............---...............---..... 2235
B.KR.07.07KYY4 ..................-----------------------------T-----A---.......................................---------C---T-------------...------............---...............---..... 1897
B.NL.00.671_00T36 TCAGAGCAGACCAGAGCC-----------------------------T-----A---.......................................-------------T------G------...---A-C............---...............---..... 1796
B.PE.07.502_2649_wg8 ..................-----------------------------T--TA-A---.......................................--T----------T-------------...--A--CGAAGGAGTCGAC--G...............GC-..... 1652
B.PY.03.03PY_PSP0115 ..................--------------C------------C-T-----A--G.......................................---------------------------GGACAA-GA............G--...............--G..... 1439
B.RU.11.11RU21n ..................---------------G-----T-------T-----AG--.......................................-------------T-------------...--A--AAGACAGGGACAGG--...............---..... 1802
B.TH.07.AA040a_WG11 ..................--------------C--------------T-----AG--.......................................----G-------AT-------------...-T----............G--...............---..... 1583
B.TT.01.01TT_CRC50069 ..................--------------------------A--T-----A---.......................................---...-G------------------G...-----C............--G...............AG-..... 1451
B.TW.94.TWCYS_LM49 ..................---------------G-------------T-----A-C-.......................................-------------T-------------...------............---...............---..... 2230
B.UA.01.01UAKV167 ..................---------------G-------------T-----A---.......................................---------------------------...A-----............---...............---..... 1457
B.US.11.ES38 ..................-T-------------G-------------T-----A--G.......................................----G--------T-------A-----...------............---...............---..... 2166
B.UY.02.02UY_TSU1290 ..................------------G-C------------A-T-----AG--.......................................------------------------A--...--A---............---...............---..... 1433
B.VE.10.DEMB10VE001 ..................-----------------------------T-----AG--.......................................-GG----G-------------A-----...-----C............---...............---..... 1583
B.YE.02.02YE507 ..................G-------------C-----------A--T-----A---.......................................-------G-----T-------------...--G---............---...............---GGA.. 1448
C.AR.01.ARG4006 ..................--------------C--------------TC-A--A..........................................---...---C---T---C---------...-----A............---...............--G..... 1421
C.BR.07.DEMC07BR003 ..................--------------C--------------TC-A--A..........................................--T...---C---T---C---------...-----A............G--...............--G..... 1569
C.BW.00.00BW07621 ..................--------------C-----------A--TC-A--A..........................................---...--AC---A---C---------...-----A............---...............--G..... 1590
C.CN.98.YNRL9840 ..................--------------C--------------TC-A--A..........................................---...---C--AG---C---------...AT---A............---...............--G..... 1421
C.CY.09.CY260 GACAGTGGTGCC......--------------C-----------A--TC-A--AGAG.............................................G--C---G---C---------...-----C............---...............--G..... 1463
C.ES.07.X2118_2 ..................G-------------C--------------TC-A--A..........................................---...---C---G-G-C---------...--Y--A............G--...............--R..... 1653
C.ET.02.02ET_288 ..................---G----------C--------------TC-A--A..........................................-G-...---C--T----C---------...--T--A............---...............--G..... 1439
C.GE.03.03GEMZ033 ..................G-------------C--------------AC-A--A..........................................---...---C---G---C---------...-----A............---...............--G..... 1418
C.IL.98.98IS002 ..................--------------C--------------TC-A--A..........................................---...-G-C---T-C-C---A-C---...--A--A............---...............---..... 1559
C.IN.03.D24 GCCGACAGTCCC......---------T----C-----------A--TC----A..........................................---...---C---A---T---------...-----A............G--...............--G..... 2273
C.KE.00.KER2010 ..................--------------C--------------TC-A--A..........................................---...-G-C-TTG---C---------...--T--A............---...............G-G..... 1418
C.MM.99.mIDU101_3 ..................--------------CG---------G---TC----A..........................................---...---C--AG---C---------...A----A............---...............--G..... 1588
C.MW.93.93MW_965 ..................--------------C--------------TC-A--A..........................................---...---C--TG---C---------...-----A.........GGA---...............--G..... 1421
C.SN.90.90SE_364 ..................--------------C--------------TC-A--A..........................................---...---C---A---C............--A--A............---...............--G..... 1409
C.SO.89.89SM_145 ..................--------------C-------------GTCA--CC---GCCAACAGCCCCACCAGCAGAGAGCTTCAGGTTCGAG..---...---C---G---C---------...--T--A............---....................... 1461
C.TZ.02.CO178 ..................--------------C--------------TC-AA-A..........................................---...---C---G---C---------...A----A............G-G...............-GG..... 1418
C.US.98.98US_MSC3018 ..................--------------C------T-------TC-A--A..........................................---...-G-......C-T---------...-T---A............G--...............---..... 1412
C.UY.01.TRA3011 ..................--------------C--------------TC-AA-A..........................................-G-...---C---T---C--G------...--A--A............---...............--G..... 1409
C.YE.02.02YE511 ..................-------------TT--------------TC-A--A..........................................A--...---C---G---CA--------...-G---A............G--....................... 1415
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ..................--------------C--------------TC-A--A..........................................---...---C--TG---C---------...-T---A............---...............--G..... 1577
C.ZM.02.02ZM108 ..................-------------CT...............C-A--A..........................................---...---C--AG---C---------...-----A............---...............--G..... 2206
D.CD.83.ELI ..................--------------C----------G---T-----A---.......................................--T...---C---T----A--A-----...--A--A............---...............---..... 1777
D.CM.10.DEMD10CM009 AGAGCC............--------------C----------G---T-----A---.......................................--T...---C-T-T-------A-----...A-A--G............G--...............---..... 1606
D.CY.06.CY163 ..................--------------C----------G---T-----AG--.......................................--T...---C---T-------A-----...--A--G............G--...............---..... 1439
D.KE.97.ML415_2 ..................--------------C---------TG---TC----AG--.......................................--T...G--A----------GA-----...--A--G............G--...............---..... 1697
D.KR.04.04KBH8 ..................---C----------C----------G---T-----AG--.......................................--T...---C---T-------A-G---...--A--A............---...............---..... 2190
D.SN.90.SE365 ..................-------------AC----------G---T-----AG--.......................................--T...G--C---T-------A-----...--AAGCGCAGAAACAGGAGC-GAAAGA.........---..... 2248
D.TD.99.MN011 ..................--------------C----------G---T-----A---.......................................--T...---C---T-------A-----...--A--A............G--...............---AGACA 1454
D.TZ.01.A280 ..................--------------C-----T----G---T-----AG--.......................................--T...--AA---T-------A-----...--A--A............---...............---GGACA 1431
D.UG.08.p191859 ..................--------------C------T---G---T-----AG--.......................................--T----C-A---T-C-----C-----...-AA--A............---...............---..... 2249
D.YE.02.02YE516 ..................---T----------C----------G---T-----A---.......................................--T...---C---T-------A-----...--A--A............G--...............---AGACA 1441
D.ZA.90.R1 ..................--------------C----------G---T-----AG--.......................................--T...---C---T-------A-----...A-A--A............---...............---..... 1577
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ..................--------------C----------G---TCA-A-AG--.......................................--T...G------T---C---------...--A--A............G--...............-G-GGGAC 1330
F1.AR.02.ARE933 ..................---------G----C----------G---TCA-A-AG--.......................................--T...---C---T---C---------...--A--A............---...............-G-..... 1522
F1.BE.93.VI850 ..................--------------C----------G---TCA-A-AG--.......................................--T...---C---T---C---------...--A--A............---...............-GG..... 1565
F1.BR.07.07BR844 AGCACC............--------------C----------G---TC--A-AG--.......................................--T...-G-C---T---C---------...A-A--A............---...............-G-..... 2009
F1.CY.08.CY222 ..................-T-------G----C----------G---TCAAA-AG--.......................................--T...-G-C---T---C-G-------...--A--A............G--...............---..... 1421
F1.ES.11.DEMF110ES001 ..................--------------C----------G-A-TC----AG--.......................................--T...---C---T---T---A-----...--A--A............---...............AG-..... 1564
F1.FI.93.FIN9363 ..................---------G----C-------C--G--ATCA-A-A---.......................................-GT...-------T---C--G------...--A--A............---...............AG-..... 1557
F1.FR.96.96FR_MP411 ..................---------G----CG---------G---TCAAA-AG--.......................................A-T...---C---T---C---------...--A--A............G--...............-G-GGGAC 1429
F1.RO.96.BCI_R07 ..................------T--G--C-C---------TG---TCA---AG--.......................................A--...-------T---C---------...--A--A............G--...............-G-..... 2252
F1.RU.08.D88_845 ..................-T-------G--G-CG---------G---TC----AG--.......................................--T...---C---T---C--G------...--A--A............---...............---..... 1687
F2.CM.10.DEMF210CM007 ..................---------G----C----------G---T---A-AG--.......................................--T...-------T-C-C---------...--A--A............---...............---..... 1575
F2.CM.97.CM53657 ..................---------G----C---A------G---TC--A-A---.......................................--T...-------T-C-C---------...--A--A............---...............---..... 1418
G.BE.96.DRCBL ..................------------C-C-----A----G---TC----AG--.......................................--T...-G-C---T-C-C---------...--A--A............G--...............A--..... 2195
G.CM.10.DEMG10CM008 ..................------------C-C---------TG---TC----AG--.......................................--T...-G-C---AAC-----A-----...--A--A............G--...............A--..... 1612
G.CN.08.GX_2084_08 ..................------------C-C----------G---TC--A-AG-G.......................................--T...---C---T-C-C---A-----...-----G............G--ACAGGAGCCGAGGGAG--..... 1471
G.CU.99.Cu74 ..................-T----------T-C----------G---TC--ACAG--.......................................--T...-G-C---T-C-C------A--...--A--A............G--...............G--..... 1844
G.ES.09.X2634_2 ..................--------------C----------G---TCA-A-AG--.......................................--T...-G-C---T-C-T-----C---...-----G............G--GCCGGAGCAGAGGGAA--..... 1714
G.GH.03.03GH175G ..................-T----T-------C----------G---TC---AGG--.......................................---...-G-C---T-C-C---------...-----G............G--...............A--..... 2268
G.KE.93.HH8793_12_1 ..................------------C-C----------G---TC--A-AG--.......................................A-T...-G-C---T-C-C-----CA--...-----A............G--...............A--..... 1632
G.NG.09.09NG_SC62 ..................--------------C----------G---TC----AG--.......................................--T...-G-C---T-C-C---------...-----G............G--...............A--..... 1423
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B.FR.83.HXB2 ..................AACAGCCCCACCAGAAGAGAGCTTCAGGTCTGGGGTAGA.......................................GACAACAACTCCCCCTCAGAAGCAGGA...GCCGAT............AGA...............CAA..... 2231
Gag __.__.__.__.__.__.__T__A__P__P__E__E__S__F__R__S__G__V__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__T__T__P__P__Q__K__Q__E__.__P__I__.__.__.__.__D__.__.__.__.__.__K__.__
Pol _.__.__.__.__.__.__N__S__P__T__R__R__E__L__Q__V__W__G__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__D__N__N__S__P__S__E__A__G__.__A__D__.__.__.__.__R__.__.__.__.__.__Q__.__.
G.PT.x.PT3306 ..................-T----------C-C----------G---TC----AG--.......................................---...-G-C---T-C-C------A--...-----A............G--...............G--..... 2171
G.SE.93.SE6165_G6165 ..................------------T-C---A---C--G---TC--A-AG--.......................................--T...-G-C---T-C-C---------...-AT--A............G--...............A--..... 1634
H.BE.93.VI991 ..................--------------C----------G---TC--A-AG--.......................................--T...C--C---T---C--G------...--T--A............---...............AC-..... 1623
H.BE.93.VI997 ..................--------------C----------G---TC----AG--.......................................--T...G--CT--T-C-C---------...--T--A............G--...............---..... 1558
H.CF.90.056 ..................--------------C----------G---TC--A-AG--.......................................--T...G--C---T---C---------GCA--T--A............G--...............---..... 1581
H.GB.00.00GBAC4001 ..................--------------C---AT-----G---TC----AG--.......................................--T...G--A-------C---------...-AT--A............G--...............A--..... 1752
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ..................--------------C---A------G---TC----AGA-.......................................--T...-------T-C-----A-----...A----G..............................G--..... 1426
J.CM.04.04CMU11421 ..................--------------C----------G---TC----A---.......................................---......CY-YY-C-C---A--A--...AG---A...................................... 1737
J.SE.93.SE9280_7887 ..................--------------C-------C--G--CTC--A-AG--.......................................--T......C---T-C-C---A-----...-----A............G--...............---..... 1545
J.SE.94.SE9173_7022 ..................--------------C-------C--G---TC--A-AG--.......................................--T......C---T-C-C---A-----...-----A............G--...............---..... 1546
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ..................--------------C---------TG---TC----AGA-.......................................--T...---C---T---T--GA-----...AAT--A............---...............TC-..... 1424
K.CM.96.96CM_MP535 ..................--------------C----------G---TC----AG--.......................................--T...---C---T---C--G------...-A-C-A............---...............---..... 1424
01_AE.AF.07.569M ..................---------G----C---...--GGG--ATG----A---.......................................--T...---CT-ATTA-T---A-----...A-A--A............---...............---..... 1434
01_AE.CN.09.1119 ..................--------------C---A-A--GGG--ATG----A---.......................................---...--TCT--T-G-T---------...--A--A............---...............---..... 1462
01_AE.HK.04.HK001 ..................TT------------CG--A-A--GG---GA................................................--T...---CT--TTA-T---------...--A--A............G--...............---..... 1590
01_AE.JP.x.DR0492 ..................-T------------C---A----GGGA-ATGA---AG--.......................................---...---CT--TTA-T---------...--A--A............---...............---..... 2240
01_AE.TH.04.BKM ..................------T-------C---A-A--GG---ATG----AG--.......................................--A...---CT--TTAAT---------...--A-GA............---...............---..... 2183
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ..................--------------C---A-A--GGG--ATG-A--G---.......................................---............A-T---------...--A--A............---...............---..... 1649
01_AE.TH.90.CM240 ..................--------------C---A-A--GGG--ATG----A---GATAACGGGGGAAGA........................--T...---CT--TTA-C---------...--A--A............---...............---..... 1802
01_AE.VN.98.98VNND15 ..................--------------C---A-A--GGG--ATG----A---.......................................--T...---CT--TTA-T---------...--A--A............---...............---..... 1483
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ..................GC------------C-------C-TG-AATG----A---.......................................--T...-C-C---T---T---------...A-A--A..............................GG-..... 1599
02_AG.ES.06.P1261 ..................--------------C---------TG--A-G----A---.......................................--T...---CT--T---CA--A-----...A---GG............G--...............---..... 1665
02_AG.FR.91.DJ263 ..................--------------C---------GG--ATG----A---.......................................--T...---CT------C---------...AG---G............G--...............-C-..... 1576
02_AG.GH.03.03GH181AG ..................--------------C---------AG--ATG----A---.......................................---...---CT--T-A-C---------...A----G............G--...............---..... 2252
02_AG.LR.x.POC44951 ..................------------G-C---------TG--ATG----A---.......................................--T...---CT------C---------...A----G............G--...............---..... 2223
02_AG.NG.x.IBNG ..................------T-------C---------TG--ATG----A---.......................................--T...-C-----T---CAC-------...A----G............G--...............---..... 1753
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ..................--------------C---------TG--ATG----A---.......................................--T...---CT--T-C-C---------...A---GG............G--...............---..... 1425
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ..................--------------C---------TG--ATG----A---.......................................-GT...---CT--T-------------...A----G............G--...............---..... 1425
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ..................------------G-C-----A-G-GG--ATG----A---.......................................--T...---CT--T---C-C-------...-----G............G--...............---..... 1418
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..................-T------------C---A-A---TG--ATG----A---.......................................--T...---C---T-C-T---A-----...A-A--A............G--...............--G..... 1454
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ..................---------G--C-CG--AT----AGA-AGGAAA-AG--.......................................---...---CT--T---T---------...A----G............G--...............---..... 1597
05_DF.BE.x.VI1310 ..................CT-------G----C--------------T-----AG--.......................................--T...-G-CT--T---C---------...--A--A............G--...............-G-..... 1610
06_cpx.AU.96.BFP90 ..................------------CAT----------G-T-TC--A-AG--.......................................--T...-G-C---T-C-C---A-----...-T---A............G--GAAGGAGGAAAA........... 2259
07_BC.CN.98.98CN009 ..................---------------G-------------T-----A---GAC....................................A--...------AT-------------...-A-A--............---...............---..... 1563
08_BC.CN.06.nx2 ..................G-------------C--------------TC-A--AGAC.........................................T...G--C-TAG---C-C-------...A----A............---...............--G..... 2171
09_cpx.GH.96.96GH2911 ..................-T-G-----R----C---------TG--ATGA---A---.......................................---...M--CT--T---YR--R---R-...-AA-GA..............................-GG..... 1430
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ..................------T-------C----------G---T-----AG--.......................................--T...---A---T-------A-----...--A--A............---...............---..... 1610
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ..................--------------C----------G---TC--A-AG--.......................................-GT...-G-C---T-C-----A-----...-----A..............................GG-..... 1595
12_BF.AR.99.ARMA159 ..................---------G----C---------TG---TC--A-AG--.......................................--T...---CT--T---C-----G---...--A--A............---...............-G-..... 2233
13_cpx.CM.96.96CM_1849 AGAGAGCAGACCAGAGCC--------------C----------G---TC--A-AG--.......................................--T...-G-C---T-C-----------...A----A...................................... 1636
14_BG.ES.05.X1870 ..................------------C-C---------TG---TC--A-AG--.......................................--T...-G-C---T-C-C------A--...-----A............G--...............A--..... 1698
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..................-T------------C-----A--GGG--ATG----A---.......................................---...---CT--TTA-T---------...--A--A............---...............--G..... 1627
16_A2D.KR.97.97KR004 ..................--------------C----GA---TG-AATG----AG--.......................................---...---C---TTG-----------...--T--A............-A-...............--G..... 1591
17_BF.AR.99.ARMA038 ..................---------G---TT----------G---TC----AGAC.......................................--T...---C----AG-C---------...-----A............---...............-G-..... 1442
18_cpx.CU.99.CU76 ..................--------------CG--------GG---TC--A-AG--.......................................--T...-G-C---T-C-C------A--...-T---A............G--...............GG-..... 1539
19_cpx.CU.99.CU7 ..................-------------------------G---T-----AG--.......................................A-T...---C---T-------A-----...T-A--A............---...............---..... 1457
20_BG.CU.99.Cu103 ..................------------T-C----------G---TC--A-AG--.......................................--T...-G-----T-C-C------A-G...--A--A............G--...............G--..... 1706
21_A2D.KE.99.KER2003 ..................--------------C-----TG---G---TC----A---.......................................--T...---C---T-------A-----...--A--A............---...............---..... 1436
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..................--------------C-------G-GG--ATG----A---.......................................--T...---CT--T-C-----------...--A--G............---...............G--..... 1436
23_BG.CU.03.CB118 ..................------------T-C----------G-A-TC--A-AG--.......................................--T...-G-C---T-C-C------A-G...-----A............G--...............GC-..... 1683
24_BG.ES.08.X2456_2 ..................------------T-C-------C--G---TC--A-AG--.......................................--T...-G-C---T-C-C------A-G...--A-CC............G--...............G--..... 1691
25_cpx.CM.02.1918LE ..................G-------------C-------C--G---T-----AG--.......................................--T...---C---T-C-C---------...--A--A............---...............---..... 1439
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ..................------T-------C-----A---GG-AATG-AA-AG-G.......................................---...---C---T-C-C---A---A-...AGA-GG..............................AG-..... 2236
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ..................--------------C-------C--G--ATCAT--AG--.......................................--T...G--CT--TA--C---A-----...--T--A............G--...............---..... 2225
28_BF.BR.99.BREPM12609 ..................---------G----C--------------TC--A-AG--.......................................---...---C---T---C---------...--A--A............---...............GG-..... 1594
29_BF.BR.01.BREPM16704 ..................-T-------G----C---------AG---T---A-A---.......................................--G...---C---T---C---------...--A--A............---...............-G-..... 1629
31_BC.BR.04.04BR142 AGCGAGCAGACTAGAGCCG--------G----C--------------TC-A--A..........................................---...---C---T---C---------...--A--G............---...............--G..... 1709
32_06A1.EE.01.EE0369 ..................------------T-C--------------TC-A--AG--.......................................----G--G-C---T-CTC---------...-----A............GA-...............A--..... 1866
33_01B.ID.07.JKT189_C ..................--------------C--------------T-----A-C-.......................................------------AT-------------...--A---............---...............---..... 1532
34_01B.TH.99.OUR2478P ..................---------------G-------------T-----A--G.......................................------------AT-------A-----...------............---...............---..... 1433
35_AD.AF.07.169H ..................--------------C----------G---T-----A---.......................................--T...--AG---T-------A-----...--AA-A............---...............-GG..... 1431
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..................--------------C-----A---TG--ATA----A---.......................................--T...GT-CT-TT-------------...AT---G............G--...............---..... 1433
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ..................--------------C----------GA-GTGAAA-AG--.......................................AGT...-G-CT--T---T---------.....................G-G...............---..... 1418
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ..................-T------------C---A--T--TG---TC--A-AG--.......................................--T...---C-------C---------...--A--AGCAGGAGCAGAAG--...............-G-..... 1651
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ..................--------------C-------C-A-T--T-----AG--.......................................-------G-----T-C-----A-----...-----G............G--...............---..... 1708
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ..................---------G----C---------TG---TC--A-AG--.......................................--T...---C-------C---------...--A--A............-A-...............-G-..... 1711
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ............AGAGCC---------G----C---------TG---TC--A-AG--.......................................--T...---C---T---T---------...--A--A............---...............-G-..... 1766
43_02G.SA.03.J11223 ..................------------T-C----------G---TC--A-AG--.......................................--T...-G-----T-C-----------...-----G............G--...............G--..... 1756
44_BF.CL.00.CH80 ..................--------------C---------TG---TC--A-AG--.......................................--T...---C--TT---C---------...--A--A............G--...............-G-..... 1670
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ..................-T-------T----C---------TG--ATG----A---.......................................--T...---CT--TG--C---------...--A--A............G--...............--G..... 2220
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ..................---------G----C----------GA-ATCA-A-AG--.......................................--T...---C---T-------------...--A--A............---...............-G-..... 1666
47_BF.ES.08.P1942 ..................---------G----C---------GG---T---A-AG--.......................................---...---C---T---C---------...A-A--A..............................AG-..... 1667
48_01B.MY.07.07MYKT021 ..................--------------CG-------------T-----A---.......................................------------AT-------------...------............---...............---..... 1436
49_cpx.GM.03.N26677 ..................--------------CG---------G---TC--A-A---.......................................--T...-G-C---T-C-C---------...--A--A..............................GG-..... 1654
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ..................--------------C--------------T-----AG--.......................................-------------T-------------...------............---...............---..... 1438
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ..................--------------C---A-A--GGG--ATG----A---.......................................--Y...---CT--T-A-T---------...--A-RA............G--...............---..... 1542
53_01B.MY.11.11FIR164 ..................---------------G---------C---T-----A--G.......................................------------AT-------------...------............---...............---..... 1571
54_01B.MY.09.09MYSB023 ..................---------------G-------------TG----A---.......................................------------A--------------...------............---...............---..... 1633
55_01B.CN.10.HNCS102056 ..................--------------C----GAT-GGG--ATG----A---.......................................--T...---CT--T-A-CA--------...--A--A............---...............---..... 1538
O.BE.87.ANT70 ..................-T----------GATG---GAGGAAGT-AAG--ACAG--..........................................G-ATCA.........-G-A---A-...AGG-GG............CCC...............G--..... 2285
O.CM.91.MVP5180 ..................-T-----------ATG---GAGGCAGT-AAG-AACA---..........................................G-ATCA.........--GT---A-...-GG-GA............TC-...............GG-..... 2260
O.CM.98.98CMA104 ..................-T-------T--GATG---GAAG-AGT-AAG--ACAG--..........................................G-ACCA.........-G-A---A-...AGA-GA............CTC...............A--..... 1717
O.FR.92.VAU ..................-T-----------ATG--AGAGA-G-T-AAG---CA---.......................................-GAGGATCA.........---T---A-...-GG-GA............GC-...............G--..... 1797
O.SN.99.99SE_MP1299 ..................-T----------GATGAC-GAGGAA-T-AAG--ACA---..........................................G-ATCA.........-G-A---A-...-GA-GA............CC-...............G--..... 2284
O.US.10.LTNP ..................-T----T-----GATG---GAGGAGGTAAACA-ACAG--..........................................G-ATCA.........-G-A---A-...AGG--G............CCC...............A-C..... 2206
O.US.97.97US08692A ..................-T----------GATG---GAAG-G-T-AAG--RCA---..........................................G-ATCA.........-GGA--AA-...-GG-GA............CCC...............A-C..... 1682
N.CM.02.DJO0131 ..................C--------G---CT-----AT-ATG-----CA--AG--.......................................--G...G-GCA-A-AGGG----G--AG...--A-GA............GA-.........CACAGAG--..... 1734
N.CM.04.04CM_1015_04 ..................C--------G---CT------T-ATG-----CA--AG--.......................................-GG...G-GCA-A-AGGGA---G--AT...--A-GA............GA-CCAGGAGAAGACAGAG--..... 1733
N.CM.06.U14842 ..................C--------G---CT----GAT-ATG---G-CA--AG--.......................................--G...G-ACA-A-AGAGA---G--AT...--A-GA............G--CCAGGAGAAGACAGAG--..... 1735
N.CM.95.YBF30 ..................C--------G---CT------T-ATG---T-CA--AG--.......................................--A...G-GCA-A-AGGG----G--AT...--A-GA............GA-CCAGGAGAGGACAGAG--..... 1822
N.CM.97.YBF106 ..................C--------G---CT------T-ATG-----CA--AG--.......................................--A...G-GCA-A-AGGGA---G--AT...--A-GA............GA-CCAGGAGAAGACAGAG-C..... 1820
N.FR.11.N1_FR_2011 ..................C--------G---CT-----AT-ATG---T-CA--AG--.......................................--A...G-GCA-A-AGGG----G--AT...--A-GA............G--CCAGGAGAGGACAGAG--..... 1629
P.CM.06.U14788 ..................G-----------TATG---GAGGAGGA-ATGACTCAGA-..........................................C-AGCA.........--R-G----...AAA-GA............G--...............-G-..... 1699
P.FR.09.RBF168 ..................------------TATG---GAGGA-GA-ATGACCCGG--..........................................C-AGCA.........--G-G--R-...-GA-GA............G--...............SG-..... 2266
CPZ.CD.06.BF1167 ..................TCAGA-T-AGAATC-G--ACAGAGTCA...GACACAG--.......................................--A......A-TAGTGG----AGCA--...A--CTCAGCTCCTCCAATG--GGAGGTGAATCATTGG--CAGCA 2341
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..................------T-----TATG--ATC----G-A-T-CA--AG--.......................................--A...G-AAGT-AAGG--G--GT-AG...-GA-GA............GAG...............---..... 1773
CPZ.GA.88.GAB1 ..................---G--------GAT------T-ATG---ACCA--AG--.......................................AGA...G-AGAG--AGG-----A-A--...-GGAGA..............................G-G..... 2292
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ..................G-AG-AGAAG--..................CCA--AGC-.......................................AGA...GGGAGTG-AGACAGT--CTAC.........TGCCCCTCCAATG--GATGGGCCCCAT...G--..... 1881
CPZ.US.85.US_Marilyn ..................C-----T------AT----GAT---G---A-CAA-A---.......................................---...-GTGA-A-AGG----A----G...AAA-GA..............................A--..... 2291
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Gag end

B.FR.83.HXB2 .GGAACTGTA......TCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCTCGTCACAATAAAGATAGGGGGGCAACTAAAGGAAGCTCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTAGAAGAAATGAGTTTGCCAGGAAGATGGAAACCAAAAATGATAG 2394
Gag .__E__L__Y__.__.__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__P__S__S__Q__*_
Pol __G__T__V__.__.__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P__L__V__T__I__K__I__G__G__Q__L__K__E__A__L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__E__E__M__S__L__P__G__R__W__K__P__K__M__I__
A1.AU.03.PS1044_Day0 .-----A-GTCCC...A--C---GT--------AA--------------------A--------G---GA----A---A--G----GA--------------------------C-----------------C--AGA-----------A-----------G-------- 1602
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .-----A-CCCCC...-------GT--------AA--------------------G-T------G----------A--A--G-----A--------G--------------------------------------A-A-----------A-------------------- 1599
A1.ES.06.X2110 .-----A-GCCCC...G--C---GT--------AA--------------------A------------GA----A---A--G----GA--------------------------------------------C--A-A-----------A-----------G-------- 1632
A1.IT.02.60000 .-----A-C-TCC...----GC--T--------AA----------------------T-----------AG----A--A--G-----A-----------------------------------------G--C--A-A-----------A-------------------- 2399
A1.KE.06.06KECst_001 .---............A----C--T--------AA-------------------TA-G------G----A-----------G-----A---------C----------------------------------C--AGA-----------A-----------G-------- 1591
A1.RU.11.11RU6950 .-----A-C-TCC...-----C--T--------AA----------------------T---G--G---GA-----A--A--G-----A--------------C-----------------------------C--AGA-----------A-------------------- 1918
A1.RW.07.pR463F .-----A-GGCCC...-------GTC-------AA----------------------T------G---GA-----A--A--G-----A------T--C----------------------------------T--A-A-----------A-------------------- 2409
A1.SE.95.SE8538 .-----A-GTCCC...A--C---GT--------AA----------------------T------G----AG----A--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A-----G-------------- 1593
A1.TZ.01.A341 .---G-A-GCCTC...A----C-GT--------AA----------------------T------G---G---------A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-C---------A-------------------- 1596
A1.UA.01.01UADN139 .-----A-C-GCC...-----C--T--------AA----------------------T------G---GA-----A--A--G-----A---------C----------------------------------C--AGA-----------A-------------------- 1593
A1.UG.07.p191845 .-----AAGCCCCAACA--C-C--TC-------AA-------------------T--T------G---GA--------A--G----GA--------------------------------------------C--AGA---A--------------G------------- 2430
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .---G-A-CC......---C---G----------A----------------------T-----C-----AG-------A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A-------------------- 1835
A2.CD.97.97CDKTB48 .---G-C--CCAC...C---GC--T--------AA-------------------T--T------G-G--A----AA--A--G----GA------T----------------------------G--------C--A-A-C-----T-G-A-------------------- 1732
A2.CM.01.01CM_1445MV .-----AAC-CAC...----AC--T---------A----------------------T------G----A----AA--A--GT----A--------------C--------------------G-----G--T--A-A-C---------A-----G-------------- 1593
A2.CY.94.94CY017_41 .-----CA--CAA...----GC--T--------AA----------------------T--T---G---------A---A--G-----A-----------------------------------G-----------A-A-----------A-------------------- 1751
B.AR.04.04AR143170 .---GA----......---C---G----------A-------------G---------------------------------A-------------------------------C-----------------C----A----T--------------------------- 1595
B.AU.04.PS1038_Day174 .---GA----......----------G------AA--------------------------T-------------------------------------------------------------------------R-A----S------A-------------------- 1605
B.BO.09.DEMB09BO001 .---------......---C-C-G-C-------AA----------------------T--------------------------------------------------------------------------C----A-----A-------------------------- 1763
B.BR.06.06BR1119 .---G-----......---C---G---------AA----------------------------------A-----------GA------------------------------------------------------A-------------------------------- 1811
B.CA.07.502_1191_03 .----A----......---C--CT---------AA--------------------G-T------------------------T-------------------------------------------------C--A-A-----------A-------------------- 1821
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 A---------......-------G----------A--------------------A--------------G-------------------------------------------------------------C----A---A-------A-------------------- 1623
B.CN.10.DEMB10CN002 .---------......C--C---T---------AA--------------------A-T------G----A-----A------T--GT-A-------------------------------------------C--A-A-------------------------------- 1766
B.CO.01.PCM001 .---------......-----------------AA-------------------------------------------A--G-----------------------------------C-----------------------------G-A-----G-------------- 1599
B.CU.99.Cu19 .---------......-------G---------AA----------------------A----A-------G-----------A-------------------------------------------------C---T----A--G----A-------------------- 1941
B.CY.09.CY266 .---------......---------C--------A----------------------T--------------------T----------------------------------------------------------A-----A-------------------------- 1611
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .---------......-------G---------AA-----------------------------------G----------------------C--------------G--------------------------A-A-------------------------------- 1632
B.DK.07.PMVL_011 .---------......------------------A--C--------------------------------G--------------------------------------------------------------G------------------------------------ 1759
B.DO.05.05DO_160884 .---C-----TCC...-------G----------A--------------------------------------------G-------------C-----------------------------------------A-A-------------------------------- 1605
B.ES.09.P2149_3 .---------......---C---G-C-------AA----------------------T------------G----------------------------------------------------------------A-----A---------------------------- 1850
B.FR.08.DEMB08FR002 .---T-----......-------G----------A--------------------------C-------A------------A----------------------------------------G-------------A-----------A-------------------- 1756
B.GE.03.03GEMZ004 .---------......---C---G---------AA--------------------------T-------------------G-------------------------------------------------------A-C----------G------------------- 1590
B.HT.05.05HT_129389 .---------......-------G---------AA----------------------A-------------------------------------------------------------------------------A-----------A-------------------- 1595
B.JM.05.05JM_KJ108 .---------......---C---GTC-------AA-----------------------------------G---------M--A-GT------C-------------------------------------------------------A-------------------- 1602
B.JP.05.DR6538 .----A----......-------G----------A------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------A-------------------- 2398
B.KR.07.07KYY4 .----A----......------G----------AA--------------------A-----G-------------------GT----------C-----------------------------------------AGA---A-----G---------------------- 2060
B.NL.00.671_00T36 .---------......-------G---------AA-------------G------A-A-----------------------G--------------------C---------------------------------GA-------------------------------- 1959
B.PE.07.502_2649_wg8 .---C--A--......---------C-------AA-----------------------------------------------A----A--------------------------------------------C----A-----A-----A-------------------- 1815
B.PY.03.03PY_PSP0115 .--G------......-------G---------AA-----------------------------------------------------------------------------------------------------GA-------------------------------- 1602
B.RU.11.11RU21n .---G-----......---C---G----------A---------------------------------G---------------------------------C---------------------G-------C---TA-------------------------------- 1965
B.TH.07.AA040a_WG11 .----T-ACC......-------G---------AA----------------------------------------------GT----A-----------------------------------C--------C----A-------------------------------- 1746
B.TT.01.01TT_CRC50069 .---------......---C---G---------AA-------------------T--T----------G------A--A--G--------------------C----------------------------------A---------G-A-------------------- 1614
B.TW.94.TWCYS_LM49 .---C-----......-------G--------GAA---------------------------------G------------------------C-------------------------------------------A-----------A-------------------- 2393
B.UA.01.01UAKV167 .---------......-------G---------AA------------------------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------------- 1620
B.US.11.ES38 .---C-----......-------G----------A-----------------------------G----------------G-------------------------------------------------------A---A---------------------------- 2329
B.UY.02.02UY_TSU1290 .---------......---C---G---------AA-----------------------------G----------------------------CT------------------------------------------AC--A-----------------C---------- 1596
B.VE.10.DEMB10VE001 .------A--......-------G---------AA--------------------------GT-------G----A-----G-------------------------------------------------------A-------------------------------- 1746
B.YE.02.02YE507 .---GA----......---C---G----------A--------------------A-T------G----A--------A---A------------------------------------------------------A-----------A-------------------- 1611
C.AR.01.ARG4006 .---............A--C-------------AA-------------G--------T-----------AG-------A--G--------G-----C-----C----------------------------------AA----------AT------------------- 1578
C.BR.07.DEMC07BR003 .---............A--C-----C-------AA-------------G------G-T------G----AG-------A--G--------G-----C-----C-------------------------------CA-AA--------G-AT------------------- 1726
C.BW.00.00BW07621 .---............A--C-------------AA-------------G--------T---T--------G-------T---A-------G-----T---------------------------C-------C--A-A-----------AG------------------- 1747
C.CN.98.YNRL9840 .---............A--C--------------A----------------------T---T------GAG-------C--GAC---A--G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A-------------------- 1578
C.CY.09.CY260 .---...............C----T--------AA-------------G--------G---T-------AG-------C---A-------G-----C-----C-----------------------------C--A-A---A-------A-------------------- 1617
C.ES.07.X2118_2 .---............G--C-------------AA-------------G--------T---T-------AG-------C--GAC--G---G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A-------------------- 1810
C.ET.02.02ET_288 .---............AG-C-------------AA----------------------T----------GA--------A--G--------------C-----C--------------------------------A-A-----------A-------------------- 1596
C.GE.03.03GEMZ033 .---............A--C----T--------AA-------------G--------T---T-------AG-------C--GA-------G-----C-----C--------------------------------A-----------G-A-------------------- 1575
C.IL.98.98IS002 .-----CC--CAAGGAG--C--GT--G------AA----------------------T-----------AG-------A---T----A--G-----C-----C-----------------------G-----C--A-A-------------------------------- 1728
C.IN.03.D24 .---............A--C-------------AA-------------G--------T---C------GAG---A---C--GA----A--G-----C-----C--------------------------------AGA-------------------------------- 2430
C.KE.00.KER2010 .---............A--C-------------AA-------------G--------T------G----A--------C---A---G---G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A-------------------- 1575
C.MM.99.mIDU101_3 .---............A--C--------------A----------------------T---T--G----AG-------C--GA---TA--G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A-------------------- 1745
C.MW.93.93MW_965 .-----C.........A--C-------------AA----------------------TA--T-------A--------C--GA-------G-----C--------------------------------------A-A-----------A-------------------- 1581
C.SN.90.90SE_364 .---............A--C-----...T----AA-------------G--------A--T--------A--------C--GA-------G-----T--------------------------------------A-A-----------A-------------------- 1563
C.SO.89.89SM_145 ................A-AC-------------AA-------------G--------T---T-------AG-------C--GA----A--G-----C-----C--------------------G--------C--A-A-----------A-------------------- 1615
C.TZ.02.CO178 .---............A--C----T--------AA-------------G--------T---T------GAG-------C---G-------G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A-------------------- 1575
C.US.98.98US_MSC3018 .---............G--C--------------A----------------------T---T-C-----AG---A---A--GA-------G-----C-----C--------------------------------A-A-------------------------------- 1569
C.UY.01.TRA3011 .---............A----------------AA-------------G--------T-----------A--------A--G--------G-----C-----C--------------C-------------------AA--A-------AT------------------- 1566
C.YE.02.02YE511 ................A--C-------------AA-------------G------G-T--T--C-----AG-------C--GA-------G-----C--------------------------------------A-A-----------A-------------------- 1569
C.ZA.10.DEMC10ZA001 .---............A--C------G------AA-------------G-----T--T---T-------A--------T--GA----A--G-----C-----C--------------------------------C-----A-------A-------------------- 1734
C.ZM.02.02ZM108 .---............A-------T--------AA-------------G------------T-------AG-------C--GA-------------C-----------G--------------------------A-A-----------A-------------------- 2363
D.CD.83.ELI .---------......-----------------AA----------------------T---G-------A--------A--G-------------------------------------------------------A-----------A-------------------- 1940
D.CM.10.DEMD10CM009 .AA-CAA-G-......---C---G---------AA--------------------T-T------G-------------A--G-----A--------------------------------------------C--AGA---------G-A-------------------- 1769
D.CY.06.CY163 .A--------......---C--------------A----------------------T---T--------G-------A--------A--------------------G-----------------------C--A-A-----------A-------------------- 1602
D.KE.97.ML415_2 .--------G......-------G---------AA-----------------------------G-------------A--G--------------------C----------------------------------A-----------A-------------------- 1860
D.KR.04.04KBH8 .C--------......---C--GGA--------AA----------------------T----A-G-------------A--GA-------------------------------------------------C--AGAA----------A-------------------- 2353
D.SN.90.SE365 .---------......-------G---------AA--------------------G-T---G--G-------------A--G--------------------------------------------------C--A-A----T------A-------------------- 2411
D.TD.99.MN011 A---------......-------G---------AA----------------------T-----------AG-------A--G-A---A--------------C-----------------------------C--A-A-----------A-------------------- 1618
D.TZ.01.A280 A---------......-----C-G---------AA----------------------T-----------A--------A--G--------------------------------------------------------C----------A-------------------- 1595
D.UG.08.p191859 .---G-----......---C-C-G--G------AA-------------G--------T--T---G----A--------A---------------------------------------------G------------A-----------A-------------------- 2412
D.YE.02.02YE516 A---T-----......----C-------------A----------------------T-----------T--------A--G-A---A--------------------------------------------C--AGA-----------A-------------------- 1605
D.ZA.90.R1 .---G-----......------G--C-------AA-----------G-G--------T--------------------A--G--------------C----------------------------------------A-----------A-------------------- 1740
F1.AO.06.AO_06_ANG125 AA-G------TCC...---C---G---------AA-------------------AG-A------G----AG---AA--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A-------------------A 1497
F1.AR.02.ARE933 .--G------CCC...---C---G---------AA----------------------A--TG-------C--------A--G-----------G--------------------------------------C--A-A-----------A-------------------- 1688
F1.BE.93.VI850 .---------CCC...---C---G---------AA--------------------T-A-----------A--------A--GA-------G-----------------------------------------C--A-A-----------A-------------------- 1731
F1.BR.07.07BR844 .--G------TCC...---C---G---------AA--------------------GGA----------GAG------AA--G----C---------------------------------------------T--A-A-------------------------------- 2175
F1.CY.08.CY222 .--GG-----TCC...---C---G-C-------AA--------------------G-A--TGT-G----AG-------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A-----G-------------- 1587
F1.ES.11.DEMF110ES001 .--G--C---CCC...---C---G---------AA--------------------G-A------G----A----A---A--G--------------------C-----------------------------C--A-A----A------A-------------------- 1730
F1.FI.93.FIN9363 .--G--A---CCC...---C---G---------AA----------------------A-----------A--------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A-------------------- 1723
F1.FR.96.96FR_MP411 A--G------TCC...---C---G-C-------AA-----T-------G------T-A-----C----GAG-G-----A--G----G---------------------------------------------C--AGA-----------A---------------A---- 1596
F1.RO.96.BCI_R07 .--G-A----TCC...---C---G-C-------AA--------------------T-A---T-------AG-------A--GT-------------------------------------------------C--A-A-----------A------G------------- 2418
F1.RU.08.D88_845 .---T-A--GCCC...---C--G----------AA-------------------AG-A------G----AG-------A--G--G-G------------------------------C--------------C--A-A-----------A-------------------- 1853
F2.CM.10.DEMF210CM007 .---G-C-GCGTA...---C------G------AA-------------G------T-A-----------AG---------------G---G--G--------------G-----------------------T--A-A-----------A-------------------- 1741
F2.CM.97.CM53657 .----A----CCC...---C--G----------AA--------------------T-A-----------AG---A-----------G---G--A--------------G-----------------------T--A-A----T------A-----------GG------- 1584
G.BE.96.DRCBL .------A--......----C--T---------AA-------------------AA-A----A-G---GA--------A--G----TA-----C--------C--------------------------------AGA---A-------A-------------------- 2358
G.CM.10.DEMG10CM008 .---G-----......---C---G-C-------AA-------------G--------A----ATG---GAG-G-----A--G----TA--G--C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A-------------------- 1775
G.CN.08.GX_2084_08 .--GGT-ACC......-------G-C-------AA----------------------A------G---GA--------A--G----TA--------------C---------------------------C----AGA---A-------A-------------------- 1634
G.CU.99.Cu74 .---...............C----TC-------AA-------------G--------A------G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A------G------------- 1998
G.ES.09.X2634_2 .---GT-A--......C--C---G-C-------AA-------------G--------A------G----A--------A--G----TA-----C--G-----C--------------------G--------T--A-A---A-------A-------------------- 1877
G.GH.03.03GH175G .---GGAACTATA...---C-------------AA----------------------A------G---GA--------A--G----TA-----C--------C--------------C-----------------A-A---A-------A-------------------- 2434
G.KE.93.HH8793_12_1 .---GA-AC-......---C---G---------AA-------------G--------A------G----A--------A--G----TA-----C--------C-----G-----------------G-----C--A-AG--A-------A-------------------- 1795
G.NG.09.09NG_SC62 .---GTCACC......---C---G-C-------AA-------------G--------A------G---GA--------A--GT---TA--------------C---------------------------C----AGA---A--T----A-------------------- 1586
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B.FR.83.HXB2 .GGAACTGTA......TCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCTCGTCACAATAAAGATAGGGGGGCAACTAAAGGAAGCTCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTAGAAGAAATGAGTTTGCCAGGAAGATGGAAACCAAAAATGATAG 2394
Gag .__E__L__Y__.__.__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__P__S__S__Q__*_
Pol __G__T__V__.__.__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P__L__V__T__I__K__I__G__G__Q__L__K__E__A__L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__E__E__M__S__L__P__G__R__W__K__P__K__M__I__
G.PT.x.PT3306 .---G--A--......---C---G-C-------AA-------------G---------------G---GA--------A--G----TA-----C--------C--T--G-----------------------G--A-A---A-------A------G------------- 2334
G.SE.93.SE6165_G6165 .---G--A--TCC............C-------AA-------------G--------A------G----A--------A--G----TA-----C--------C--------------C-----------------A-A---A---------------------------- 1791
H.BE.93.VI991 .-----C.........------------------A-------------------AA-A------G----A----A---A--GT-G-----G-----------C-----------------------------C--A-A-----------A-------------------- 1783
H.BE.93.VI997 .-----C.........---C--TG---------AA----------------------T------G----A----A---A--GT---G------------------------------------------------A-A-----T-------------------------- 1718
H.CF.90.056 .-----C.........---C---G----------A-------------G--------T--T---G----A----A---A--GT---G---------------------------------------------G--A-A------G----A-------------------- 1741
H.GB.00.00GBAC4001 .-----C.........---C--------------A-------------G--------T------G----A----AA--A--GT-G-G------------------------------------------------A-A-----------A-------------------- 1912
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .------A--......-----C-G---------AA-------------G---------------G---GAG----------GT----------------------------------------------------AGA-----------A-------------------- 1589
J.CM.04.04CMU11421 .---------......----C------------AA-------------R--------Y-----------A--------A--G--G-G------------G------------------------A----------AGA-----------Y-------------------- 1900
J.SE.93.SE9280_7887 .---------......----C------------AA-------------G--------T----------GA-----------G--G-G---------------------------------------------C--AGAC------C---A-------------------- 1708
J.SE.94.SE9173_7022 .---------......----C-------------A-------------G--------T----------GA-----------G----G---------------------------C--------------------AGA-----------A-------------------- 1709
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .-----A-GGTCC...-----------------AA-------------G------G-T------G----AG-------A--GT---GA-----------------------------------------------A-A---A--G----A-------------------- 1590
K.CM.96.96CM_MP535 .-----A-AGCCC...-----------------AA--------------------A-T-----------AG-------A--GT---GA-----------------------------------------------A-A-----------A-------------------- 1590
01_AE.AF.07.569M .-----ATCTTCC...----AC-GT--------AA--------------------A-T---C--G----A-----A--A--GA----A--------------------------------------------T--A-A-----------A-------------------- 1600
01_AE.CN.09.1119 .--GT-ATCCTCC...--------T--------AA----------------------T------G----A-----A--A--GA-G-GA--------------------------------------------T--A-A-----------A-------------------- 1628
01_AE.HK.04.HK001 .-----ACCCTTC...-----C--TC-------AA----------------------T------G----A-----A--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A-------------------- 1756
01_AE.JP.x.DR0492 .-----ATCCTCC...-------G---------AA--------------------A-T------G----A----AA--A--G--G-TA--------G---------------------------C-------T--A-A-----A-----A----------GT-------A 2406
01_AE.TH.04.BKM .---C-CTCC......-------GTC-------AA----------------------T----------GA-----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A-------------------- 2346
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .-----ATCCTCC...-----C--T--------AA----------------------T------G---GA-----A--A--G----TA--------------C--------------------------------A-A-----------A-------------------- 1815
01_AE.TH.90.CM240 .-----ATCCTCC...-------GT--------AA----------------------T------G----A-----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A-------------------- 1968
01_AE.VN.98.98VNND15 .-----ATCCTCC...-----C--T--------AA----------------------T------G----A-----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A-------------------- 1649
02_AG.CM.08.DE00208CM001 .--G---A--TCC...---C-----C-------AA--------------------T-A--T---G---G-G-------A---T---TA-----C---------------------------------AC------------A-------A-------------------- 1765
02_AG.ES.06.P1261 .--G-A-A--TCC...-------G---------AA--------------------T-AA-----G-G-G-----A---A--G----TA-----C--T-----C-----------------------------C--A-A---A-------A-------------------- 1831
02_AG.FR.91.DJ263 .--G---A--TCC...---C---G---------AA--------------------T-A--T---G----A--------A--G----TA-----C--------C--------------------------------A-A---A-------A-------------------- 1742
02_AG.GH.03.03GH181AG .--G---A--TCC...-----------------AA--------------------T-A--T---G----A--------A--G----TA--------------C--------------------------------AGA---A-------A-------------------- 2418
02_AG.LR.x.POC44951 .--G---A--TCC...-----------------AA--------------------T-A------G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--AGAG--A---------------------------- 2389
02_AG.NG.x.IBNG .--GG--A--TCC...-----------------AA--------------------T-A--T---G---GA----A---A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A-------------------- 1919
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .--G---A--CCC...-----------------AA--------------------T-AT-----G---GA----A---A--G----TAA-------------C---------A-----------------A----A-A---A-------A-------------------- 1591
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .A--G--A--TCC...---C-----C-------AA--------------------T-A--T---GC---A-------AA--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-----G-A-------------------- 1591
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .--GG--A--TCC...-------G---------AA--------------------T-A------G---GA----A---A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--AGA---A-------A-------------------- 1584
03_AB.RU.97.KAL153_2 .-----A-C-TCC...-----C--T--------AA------------G---------T------G---GA-----A--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A-------------------- 1620
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .------A--......-----------------AA-------------G--------T-----------AC-------A--GA---G---G-----T--------------------------------------A-A-----------A------G------------- 1760
05_DF.BE.x.VI1310 .--G------CCC...---C---G---------AA--------------------G-T----------G------------G--------------------------G-----------------------C--A-A-----------A-------------------- 1776
06_cpx.AU.96.BFP90 .--GG--A--......---C---G-C-------AA-------------G--------A------G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A-------------------- 2422
07_BC.CN.98.98CN009 .------A--......-----------------AA-----------------------------------------------T-------------------------------------------------C----A---------G-A-------------------- 1726
08_BC.CN.06.nx2 .---............AA-C--------------A-------------G--------T---T-------AG-------C---A----A--G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A-------------------- 2328
09_cpx.GH.96.96GH2911 .-----R-CCCCC...-------RT--------AA--------------------A-T------G----A-----A--A---T-------------G-----C--------------------G-----------A-A-----------A-------------------- 1596
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .---G-C-C-......---C---G---------AA----------------------T--------------------A--G------------T------------------------------------------A-----------A------------------G- 1773
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .---G--A--......-------G---------AA-------------G------A--------G----A----CA-----G--G-GA-----------------------------------------------A-A---A-------A-------------------- 1758
12_BF.AR.99.ARMA159 .--G--A---CCC...---C---G---------AA----------------------A----T------AG-------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A-------------------- 2399
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .---GACA--......---C---G--G------AA-------------G------A-A----T-G------------AA--G----TA-----C-----------G---------------------A-------A-A-------------------------------- 1799
14_BG.ES.05.X1870 .---GA----......C--C---G-C-------AA-------------G--------A------G----A--------A--G----TA-----C--G--------------------------G--------T--A-A---A-------A-------------------- 1861
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .-----ATACTCC...-------GT--------AA----------------------T--T--------A-----A--A--G--G--A---------------C--------------C-------------T--A-A---C-----G-A------C------------- 1793
16_A2D.KR.97.97KR004 .-----AAC-CAC...----GC--T--------AA----------------------T--T---G----A----AA--A--G----GA-----------------------------------G--------T--A-A-C-A-------A-------------------- 1757
17_BF.AR.99.ARMA038 .--G------CCC...---C---G---------AA----------------------A---GA------AG-------A--G--------------------------------------------------C--A-A---A-------A-----GG------------- 1608
18_cpx.CU.99.CU76 .-A--TA.........------CT---------AA-------------G---------------G-------------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A-------------------- 1699
19_cpx.CU.99.CU7 .---------......---C---G-C-------AA----------------------T--------------------A--G--------------------------------------------------C--A-A---A-------A-----G-------------- 1620
20_BG.CU.99.Cu103 .---...............C----TC-------AA-------------G--------A------G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A-------------------- 1860
21_A2D.KE.99.KER2003 .---------......---C-C-GT--------AA----------------------T--T--------A--------A--G-----------------------G-------------------------------A-----------A-------------------- 1599
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .-----A-CCTCC...-------GT--------AA----------------------T-----------A-----A--A--G-----A---------C----------------------------------C--AGA-----------A-------------------- 1602
23_BG.CU.03.CB118 .---...............C----TC-------AA-------------G--------A------G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A-------------------- 1837
24_BG.ES.08.X2456_2 .A--...............C----TC-------AA-------------G--------A------G----AG-------A--G----TA--G--C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A-------------------- 1845
25_cpx.CM.02.1918LE .---GT-A--......----A-GG---------AA-------------G--------A------G----A-----A--A---A---TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-----G-A------G------------- 1602
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .AC-GTCTCC......----C---T--------AA----------------------------------A----AA--A-------GA--------------------------------------------T--A-A----T------A-------------------- 2399
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .-----C.........-------GT--------AA----------------------T------G---------A---A--G----G------------------------------------------------A-A-----A-----A------G------------- 2385
28_BF.BR.99.BREPM12609 .--G------CCC...---C---G-C-------AA----------------------A------------G-------A--G----G---------------------------------------------C--A-A-----------A-------------------- 1760
29_BF.BR.01.BREPM16704 .--GGAA---CCC...---C---G----------A----------------------A------------G-------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A-------------------- 1795
31_BC.BR.04.04BR142 .---............A--C-------------AA-------------G--------T-----------AG----------G--------G-----C-----C--------------------------------A-AA----------AT------------------- 1866
32_06A1.EE.01.EE0369 .---G--A--......---C-C-G----------A--------------------A-A------G---GA-------AA--G----TA-----C--------------------------------------T--A-A---A-------A------------G------- 2029
33_01B.ID.07.JKT189_C .---G--A--......----G--G---------AA-----------------------------------------------T---G---------------------------------------------G--A-A-----------A-------------------- 1695
34_01B.TH.99.OUR2478P .------A--......-----C-G---------AA----------------------T--T---G----A-----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A-------------------- 1596
35_AD.AF.07.169H .---GT----......----C------------AA-----------------------------G----AT-------A--G-A--G----------C----------------------------------C--A-A-----------A-------------------- 1594
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .--G---A--TCC...---C-------------AA--------------------T-A--T---G---GA-----------GT---TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A-------------------- 1599
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .------A--CCC...-------G---------AA-------------G------A-AAC----G-------------A--G----TA-----CT-------C-----------------------------C--A-A-----------A---------C---------- 1584
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .--G-A----CCC...---C---G---------AA--------------------T-A-----------A--------A--G------------T-------------------------------------C--A-A---A-------A-------------------- 1817
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .---------......---------C--------A--------------------A-------------AG-------A--G----G---------------------------------------------T--A-A-----------A-----C-------------- 1871
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .--G------TCC...---C-------------AA--------------------G-A------G-T--A--------A--G-----A---------------------------A----------------C--A-A---A-----G-A-------------------- 1877
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .--GT-C---CCC...---C--------------A----------------------------------AG------AA--GA--------------------------------------------------------------------------------------- 1932
43_02G.SA.03.J11223 .----TCACC......---A---G-C-------AA----------------------G----A-G----A-------AA--G----TA--------------C---------------------------C----AGA---A---------------------------- 1919
44_BF.CL.00.CH80 .--G-AA---CCC...---C--TG---------AA----------------------A----A------AG-------A--GA----A--------------------------------------------C--A-A-C---------------C-------------- 1836
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .---G-A-GTCTA...---......--------AA--------------------G-T------G----AG----A--A--G-----A--------------C--------------------------------A-A-----------A-------------------- 2380
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .--G---C--CCC...---C---G---------AA----------------------G-----------AG----------G----G---------------------------------------------C--A-A-----------A-------------------- 1832
47_BF.ES.08.P1942 .--G------TCC...---C---G----------A----------------------A------G----AG-------A--GA-G-----------------------------------------------C--A-A-----------A-------------------- 1833
48_01B.MY.07.07MYKT021 .------A--......-------G-C--------A-------------G---------------------------------T-G--------C-------------------------------------------A-----------------G-------------- 1599
49_cpx.GM.03.N26677 .---------......-----C-G---------AA-------------G--------A--T--C----GA-----------G--G--------------------------------------------------AGA-----------A------G------------- 1817
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .-----A---......---C---G-C-------AA-------------------T--T-----------A-----------G--------------C--------------------------------------AGA---A-----G---------------------- 1601
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .---T-CTCCTCC...-----C-GT--------AA-------------G--------T--T---G----AG----A--A--G--G-GA--------------------------------------------T--AGA-----------A-------------------- 1708
53_01B.MY.11.11FIR164 .---G--A--......-----------------AA----------------------------------AG---C-------T-------------------------------------------------G----A-------------------------------- 1734
54_01B.MY.09.09MYSB023 .------A--......----G-GT--G------AA--------------------A-A------------------------GA---------------------------------------GC-------C--A-A-------------------------------- 1796
55_01B.CN.10.HNCS102056 .--G--ATCGCCC...----G--GT--------AA----------------------T-----------A----AA--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A------G------------- 1704
O.BE.87.ANT70 .C--G--C--......---G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A--T---GC--GAG-T-----C--C---TGT----T-T-GC-G-----------------C------C--A-CA-C--ACAA---GA-----A-------------------- 2448
O.CM.91.MVP5180 .A--G-----......C--A--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A------GC----G-T-----T--T---TGT--G---T--C-G--------G------------------A-TA-C--ACAA--AGA-----------C-------------- 2423
O.CM.98.98CMA104 .C-----C--......---G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A------GC----G-C-----C--T---TGT----TCT-GC-G--------G------------------A-T--C--ACAA---GA-----A-------------------- 1880
O.FR.92.VAU .C--G--C--......---G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A------GC--G-G-T-----C--G---TGT--G-T-T--C-G-----G--G---------------C--A-CA-C--ACAA---GA-----A----GC-------------- 1960
O.SN.99.99SE_MP1299 .C-----C--......---G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G-T-----C--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--ACCA-C--ACAA---GA-----A-----C-------------- 2447
O.US.10.LTNP .C-----C--......---G--TG-C--------A--C--------G-CA----AA-AA-T---GC----G-T-----C--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--A-CA-C--ACAA---GA-----------C-------------- 2369
O.US.97.97US08692A .C-----C--......---Y--TG-Y-------AA--C--------G-CA----AG-A----T-GC--G-G-G--A-RC--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--A-CA-C--ACAA---GA-----A-----C-------------- 1845
N.CM.02.DJO0131 .CTCT--A--CCC...A--C--------------A-------------------TG--A-----G----A-----AAAAG--G---GA--------TC-------------T-----------GA-------G--ACAA--AGA-----A------G------------- 1900
N.CM.04.04CM_1015_04 .CTCT-----CCC...A--C--------------A-------------------TG--A--T--G----A-----AAATG--G---GA--------T--R-----------T------------A----------ACAA--AGA-------------------------- 1899
N.CM.06.U14842 .CTCT-----CCC...A--C-----C--------A--------------------A--A-----G----A-----AAAAG--A---GA--------T--------------T------------A--------T-ACAA--AGA-----A-------------------- 1901
N.CM.95.YBF30 .CTCT-----CCC...A-----------------A--------------------G--A-----G----A------AAAG--G---GA--------T--------------T------------A-------GC-ACAA--AGAG----A-------------------- 1988
N.CM.97.YBF106 .CTCT-----CCC...A--C--------------A-------------------TG--R--G--G----A-----AAA-G--A---GA--------T--------------T------------A----------ACAA--AGA-----A-------------------- 1986
N.FR.11.N1_FR_2011 .CTCT-----CCC...A--C--------------A--------------------G--A-----G----A-----A-A-G--GA--TA--------T--------------T------------A-------CT-ACAA--AGA-----------G-------------- 1795
P.CM.06.U14788 .-A--GA--TGTA...C------G-C-------AA-----------G-CA----AG-AA-AC--G----A-----------TA-TTGT--G-----------------G--T-----C------G----TA-CT-ACC---AGA-------------------------- 1865
P.FR.09.RBF168 .---GGAA--......C--------C--------A-----------G-CA----AG-AA-AC--G---GAG----------TA-TTGT--G---T----------------T-----C------G----TA--T-ACC---AGA------------------T------- 2429
CPZ.CD.06.BF1167 A---TGGC-T...............------G-AA--CA---------G-----AA-GA-GGA-G---CAG-GCA---A--GG-CTGCAC---C--T-----C-----G--T--------------T-C---CC-T-AG--AAA----TC---C--C--T-GG-CA--T- 2496
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .-CCG-C--C......-----------------AA-----------------------A--C--G----A--T-AA--A---T---TT-----CT-GC----C-----G--T-----C------A-T-----CT-A-A-----------A-----GT------------- 1936
CPZ.GA.88.GAB1 .CAGT--A--......---ACC---C-------AA-------------G---------A--C--G----AG---AA---------TGT------T-GC-------------T------------A----GAG---ACAA--A-A----CTT------------------- 2455
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .A---GG--T...............C-------AA---A---------G-----AA-GA-GG--G-C-GAG-TCAA--A--T--CTGTC-------G-----C-----T--T-----C-GT--T--CTGCA-TT-ACAGC-AAA----CAG-------------CC---- 2035
CPZ.US.85.US_Marilyn .---G-CC-T......--AGC------------AA-------------G---------C---G------AG---CA-----GA--GTA--------T-----C--------T------------C----CA-C--ACAAA-TGA---G-C-----G------------G- 2454
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
B.FR.83.HXB2 GGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGTGGACATAAAGCTATAGGTACAGTATTAGTAGGACCTACACCTGTCAACATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATT 2564
Pol G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C__G__H__K__A__I__G__T__V__L__V__G__P__T__P__V__N__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__P__I_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------------C--C-----G----A----------------TCT--------T------A-A-G------------------------------------------------------CA--W----Y--------C--T-----------Y--A-----T------ 1772
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----------------------------------------------T--------T------A-A--G-----------------------------------T------------------A----------------C--T--------------A-----T--C--- 1769
A1.ES.06.X2110 ----------------C----------A----------------GCT--------T-----GA-A--G--------------------------C---------------------------A-------C---C----G--T-----------C--A-----T------ 1802
A1.IT.02.60000 -R-----------C--------------------------------T--------T------A-A--G-----------G-----------------C------------------------A-------------------T--------------M--A--T------ 2569
A1.KE.06.06KECst_001 ----------------C----------A------------A-----T-----C--T------A-A--G-----------------------------------------------G-----CA-------C-----------T--------------A-----T-AG--- 1761
A1.RU.11.11RU6950 ----------------------G-----------------------T--------T------A-A--G-----------G-----------------C------------------------A-----------C----------------------A--A--T------ 2088
A1.RW.07.pR463F -------------C--------G-----------------------T--------T------A-AC-G------------------------------------------------------A-------C-----------T--------------A-----T------ 2579
A1.SE.95.SE8538 ----------------C-----G----A----------------TCT--------T------A-A--G------------------------------------------------------A-------C-----------T-----------C--A-----T------ 1763
A1.TZ.01.A341 ----------------C-----G----A------------------T--------T------A-A--G-----------------------------------------------------CA-------C-----------T-----------C--A-----T------ 1766
A1.UA.01.01UADN139 ----------------------G-----------------------T--------T------A-A--G-----------G-----------------C------------------------A-------------------T--------------A--A--T------ 1763
A1.UG.07.p191845 ----------------C--T--G----A------------A--------------T------A-A--G-----------------------------------------------------CA-------C-----------T-----------C--A-----T------ 2600
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------------T-----------A--------------T--------T------A-G--G--A--------------G------------------------------------A-------------------T--C-----------A-----T------ 2005
A2.CD.97.97CDKTB48 -------------------------------A------------G-T--------T------A-A-GG-----C------------------------------------------------A-----GT----C-------T---C----------A-----T------ 1902
A2.CM.01.01CM_1445MV -------------G-----------------A------------G-T-----G--T----A-A-A-GG--C---------------------------------------------------A-A---GT----C-------T--------------A-----T------ 1763
A2.CY.94.94CY017_41 -------------------------------A------------GCT--------T------A-A-GG--C--------------------------C--------------C---------A-----GT----C-------T--------------A-----T------ 1921
B.AR.04.04AR143170 -------------G-------------A---------A---G--AC---------A-------------T--C-------------A----------------------------------------A-----AC----------------------------T------ 1765
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------------------------------A---TCT--------Y-------------TC-C---------R---A-----------------------------------------------C----W-----------------------T------ 1775
B.BO.09.DEMB09BO001 -------------------T------------------------TCT--G-----T-------------T-G----------G---A-----------------------------------T-----------C-------T-----------------A--T------ 1933
B.BR.06.06BR1119 --------------------------------------------A-G-----------C---------------------------------------------------------------T-------C--------C-----------------------T------ 1981
B.CA.07.502_1191_03 ---------------------------A-----------------C----------------------A----------------------------------------------------CT-----------C----A--T--C-----------------T------ 1991
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -------------------------------A-----------------------------G-------T----------------------------------------------------T-----------C----C-----------------------T------ 1793
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------G----------------A-----------------C-G--------------------A-------------G---A-------------------T------------------A--------C----C-----------------------T------ 1936
B.CO.01.PCM001 -------------G--------------------------T------G-------------G--------------------C--------------------------------------------------------C-----------------------T------ 1769
B.CU.99.Cu19 ---------------------------------------------CT-----------C--------------------------------------------------------------------------------C--------------C--------T------ 2111
B.CY.09.CY266 ---------------------------------------------C---------------C--------------------G---A-----------------------------------------------C----------C-----------------T------ 1781
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------------------------------------------------------------------------C------------------------------------------------T----------------A-----------------------T------ 1802
B.DK.07.PMVL_011 -------------------------------A--------A--C-C---------A-----G-----------------------------------------------------------------------------------------------T-----T------ 1929
B.DO.05.05DO_160884 -------------------------------A-----G--AG---C---------T---------------G----------C--------------------T------------------------------C----K-----------------------T------ 1775
B.ES.09.P2149_3 -----------------------------------------G--GC---------------C-----G--------------C--------------------------------------------A-----------------------------------T------ 2020
B.FR.08.DEMB08FR002 --------------------------------------G------C-C-------T-----------G-----------------------------G------------------------------------C-------------------------A--T------ 1926
B.GE.03.03GEMZ004 -------------------------------------------------------T------------------------------A----------------------------------------------------------CC----------A-----T------ 1760
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------------------AG---A---------T------------A----------------------------------------------------------------------------------------------T------ 1765
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------G--------------------------GA-T----C---------------------------------------G--------------------------------------------------------------------Y--------T------ 1772
B.JP.05.DR6538 -A-------------------------------------------C----------------------------------------A-------------C---------------------T-------G---C----G--T--------------------T------ 2568
B.KR.07.07KYY4 -----------------------------------------G--GC------G---------------A-----------------------------------------------------------------C----C--------------C--------T------ 2230
B.NL.00.671_00T36 -------------------------------------------------------TA-----------A-----------------------------------------------------------------C----C-----------------T-----T------ 2129
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------------------------------------------C---------T------------A-------------------G-----------------------------G-----A--------------------------------------T------ 1985
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------------------------------A-------C---G--------------------------------G--------------------------------------------------------------------------------T------ 1772
B.RU.11.11RU21n -------------------------------A---------G---C---T-----------G--A--G--------------------G--------------------------------------------------------------------------T------ 2135
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------------------------------------------C------------C-----C-----------------------------------------------C---------------------C-------T--------------------T------ 1916
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------------------------A--A----C---------T--------C------G--------------A----------G-----A-----------G-----C--A--------------------------------------T------ 1784
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------------------------------------------C---------------------------------------------------------------------------------------------C-----------------------T------ 2563
B.UA.01.01UAKV167 -----------------------------------------------G----------C-----C-----------------------------------------------------------------A--------A-----------------------T------ 1790
B.US.11.ES38 ---------------------------A---------A-------C----------------------------------------A-------------A--------------------------------------------C-----------------T------ 2499
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------------------------------A---------G---C---------T-----------------------------------------------------------------CT-------C--------C--T--------------------T------ 1766
B.VE.10.DEMB10VE001 ---------------------------A-------------G--GC---------------------------------------------------------------------------------------------C-----------------------T------ 1916
B.YE.02.02YE507 -------------------T-----------------A-------C----------A----------------------------------------------------------------------------A-----------------------------T------ 1781
C.AR.01.ARG4006 -A--------------------------------------A---G-T--G-----T------A-A--G-----------------------G-----------------------------CA-----------C----A-----AC-C--------A-----T--C--- 1748
C.BR.07.DEMC07BR003 -A--------------------------G-----------A----C---------T------A-A--G--------------GC----G--------------------------------CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C--- 1896
C.BW.00.00BW07621 -A--------------------------------------A-----T-----G--T------A-A-GG------------------------------------------------------A-----------C----A-----AC----------A-----T------ 1917
C.CN.98.YNRL9840 -A-----------------------------A--------A----CT--------T------A-A--G--------------------------C---------------------------A-----------C----A-----AC----------A--C--T--C--- 1748
C.CY.09.CY260 -A-----------------Y--------------------AR---WT--------T------A-A--G---------T-R-----G--------------------------------G---A-------G---C----M-----AC----------A-----TT-C--- 1787
C.ES.07.X2118_2 -A--------------------------------------A---G-T--G-----T------A-A--G------------------A----G-----------------C--------G---A-----------C----A-----AC----------------T--Y--- 1980
C.ET.02.02ET_288 -A-----------------T-----------A--------A----AT--------T------A-A--G---------------C--------------------------------------------------C----A-----AC----------A-----T--C--- 1766
C.GE.03.03GEMZ033 ----------------------------------------A---G-T--------T------A-A--G---------T----------G--------------------------------CA-----------C----A-----CC----------A-----T--C--- 1745
C.IL.98.98IS002 -A-----------------T--------------------A---TGT--------T-----GA-A--G---------------C-------G--C------A-A------------------A-----------C----A--T--AC----------A-----T--C--- 1898
C.IN.03.D24 -------------------A-----------A--------A----AT--------T-----GA-A--G-----------------G--------C---------------------------A-----------C----A--T--AC----------A-----T------ 2600
C.KE.00.KER2010 -A--------------------------------------AG-CA-T--------T-----GA-A--GA----------------------------------T------------------A-A---------C----A-----AC----------A-----T--C--- 1745
C.MM.99.mIDU101_3 -------------------------------A--------A---TCT--G-----T-----GA-A--G--------------------------C--------------------------CA-----------C----A-----AC----------A--C--T--C--- 1915
C.MW.93.93MW_965 -A-----------------------------------G--AG---CT--------T------A-A--G---C--------------------------------------------------A-----------C----A-----AC----------A-----T--C--- 1751
C.SN.90.90SE_364 -A-----------A--------------------------A----CT--------T------A-A--G------------------------------------------------------A-----------C----A-----A-----------A-----T--C--- 1733
C.SO.89.89SM_145 -A--------------------------------------A----CT--------T------A-A--G---------T----------G--G------------------------------A-----------C----A--T--AC----------A-----T--C--- 1785
C.TZ.02.CO178 -A--------------------------------------A---TCT--------T------A-A--G------------------------------------------------------------------C----A--T--AC----------A------------ 1745
C.US.98.98US_MSC3018 -A--------------------------------------A----AT--------T------A-A--G------------------------------------------------------A-----------C----A-----AC----------A-----T--C--- 1739
C.UY.01.TRA3011 -A--------G--A--------------------------A---G-T--------T------A-A--G---------T-----C--A----------------------------C-----CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C--- 1736
C.YE.02.02YE511 -A--------------------------------------A-----T--------T------A-A-GG--------------------------A---------------------------A--C--------C----A--T--AC----------A--------C--- 1739
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -A--------------------------------------A----CT--------T-A----A-A--G-----------------------G-----------------------G-----CA-----------C----A--T--AC----------A-----T------ 1904
C.ZM.02.02ZM108 -A-----------------------------A--------A----CT--------T------A-A--G-----------------G------------------------------------------------C----A-----AC----------A--A--T------ 2533
D.CD.83.ELI ----------------------------------------A----C------------------G--------------------------------G--------------C---------T-------C--------C-----------------A-----T------ 2110
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------------------------------------------CT--------------------G-----------------------------------------------------CT-------C--------C------C----------A-----T------ 1939
D.CY.06.CY163 -------------------------------A--------------T--------------------G--------------------------G--------------------------CA-------C--------C-----CC----------A------------ 1772
D.KE.97.ML415_2 -------------A--C--------------A--------A-----AG-------------------G-----T------------A-----------------------------------T----------------C-----------------A-----T------ 2030
D.KR.04.04KBH8 -------------------T--------------------A-----------------------------------------------------------------------------G--------------------C-----------------A-----T------ 2523
D.SN.90.SE365 ---------------------------A----------A-C--------------------T-----------------------G--------------C--------------------CA-------------------T--------------A-----T------ 2581
D.TD.99.MN011 -------------------------------A-----G-----C-CTG------------------CG---G-G------------------------------------------------T-------C--------A------C----------A-----T------ 1788
D.TZ.01.A280 ----------------------------------------A-----------------------A-----------------G--------------------------------------CT----------------C--T--------C-----------T------ 1765
D.UG.08.p191859 -------------A-----------------A-----C--A---ACAG----C--T------T-C------G----------------------------------------------G---T----------A-----------------------A-----T------ 2582
D.YE.02.02YE516 -------------------------------------A---G-C--TG-------------G-----G-----------------------------------------------------------------------A--T---C-------C--A-----T------ 1775
D.ZA.90.R1 ----------------------------------------A----C-T--------------------------------------A----------------------------------------------AC----C-----------------A-----T------ 1910
F1.AO.06.AO_06_ANG125 AA------A------------------A------------A---AC------T--T--------C-----------------G------------------------------A--------A----A---------A-------C-----------A-----T------ 1667
F1.AR.02.ARE933 ---------------------------A----------A-C--------------T--------C--G----C-T-------G--G------------------------T------T----A-------------------T------C-------A-----T------ 1858
F1.BE.93.VI850 ---------------------------A----------A-C--------------T--------C--G--------------G--------------G------------------------A-------------------T--------------AG----T------ 1901
F1.BR.07.07BR844 ---------------------------A---A------A-C-----------T--T--------C--G--------------G--G-----------------------------T------A----------------C--T--------------A-----T------ 2345
F1.CY.08.CY222 ---------------------------A------------A---AC------T--T--------C--G----C---------G--------C--C--G------------------------A-------------------T--------------A-----T------ 1757
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---------------------------A---------GA-C--------------T------T-C--G----C---------G--G-----------G------------------------A----------------------------------A-----T------ 1900
F1.FI.93.FIN9363 -------------------T-------A------------C--------------T--------------C-----------G--------------G------------G-----------A----------A--------T--------------A-----T------ 1893
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------------------------A------------A---AC------T--T--------C--G--------------G-----------------------------------G---A----------------------------------A-----T------ 1766
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------------------A------------A---AC------T--T--------C--G----C---------G-----G--------G------------------------A----------------------------------A-----T------ 2588
F1.RU.08.D88_845 -------------G-----T-------A----------------G----------T-----------G-----------------G------------------------------------A----------------------------------A--A--T------ 2023
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------------------------------------A--------------T--------A--G-----------------------G-----G--------------------G--CA-----------------------C----------A-----T------ 1911
F2.CM.97.CM53657 -------------------------------------C--A----C---------T--C-----A--G-----------T-----------------G------------------------A----------------------------------A-----TT----- 1754
G.BE.96.DRCBL ----------------------------------------A-----T--------TA-----A-A-GG--------G------------------------A----T--------G------A----------------------------------A-----T------ 2528
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------------------------A---A-----G--A----CT--------TGAA--GA-A--G--------G--------------------------------------G------A-------------------T--------------------T------ 1945
G.CN.08.GX_2084_08 -------------A-----------G-A-------------G---CT--------TGAA--GA-A-----------G------C-----------------A--------------------A-------------------T--------------A-----T------ 1804
G.CU.99.Cu74 ----------------------------------------A--------------T------A-A--G--------A-----T------------------A-------------G------A-------------C-----T--------------A-----T------ 2168
G.ES.09.X2634_2 ----------T----------------A------------------T--------T------A-A-GG--C-----G------------------------A--------------------A----------A--------T---C----------A-----T------ 2047
G.GH.03.03GH175G ----------------------------------------------T--------T------A-A--G--------G------------------------A-------------G------A----------------C--T--------------A--A--T------ 2604
G.KE.93.HH8793_12_1 ----------------------------------------A-----T--------TA-----A-A--G--------G------------------------A--------------------A-------------------T--------------G-----T------ 1965
G.NG.09.09NG_SC62 ----------------------------------------A----CTT--A----TGAA--GA-A--G--------A--T---C-----A-----------A-------------G------A-------C--------C--T--------------A-----T------ 1756
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
B.FR.83.HXB2 GGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGTGGACATAAAGCTATAGGTACAGTATTAGTAGGACCTACACCTGTCAACATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATT 2564
Pol G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C__G__H__K__A__I__G__T__V__L__V__G__P__T__P__V__N__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__P__I_
G.PT.x.PT3306 ----------------------------------------A-----T--------T------A-A-GG--------G------------------------A-------------G------A----A--------------T--------------A-----T------ 2504
G.SE.93.SE6165_G6165 -------------------------------A--------AG---CT--------TA-----A-A--G--------G--GA--------------------A-------------G------A----------------------------------A-----T------ 1961
H.BE.93.VI991 -A-----------------------------A-----G--AG--GC---------T-T----A-A--G--------A-----------------------------T-----------G---A-A--------A--G--------C--------G--A-----T------ 1953
H.BE.93.VI997 ----------------------------------------AG--GC----------------A-A--G--------------------------------------T---------------A-A--------A-----------C-----------A-----T------ 1888
H.CF.90.056 -------------------------------------G--AG--GC----------------A-A--G--------------------------------------T-----------G---A-A--------A-----------C-----------A-----T------ 1911
H.GB.00.00GBAC4001 -A-----------C-----------------------G--AG--GC----------------A-A--G--------------------------------------T-----------G---A-A--------A-----------C-----------A-----T------ 2082
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------------------------------A--G-T--------------TGAG---A-A--G--------------------------------------------------G--CA-----------C-------T--------------A-----T------ 1759
J.CM.04.04CMU11421 -------------------------------R---AGCA-Y----C---------TGAG---A-A--G--Y--R--------------------------------------------G--CA-----------C----C--T--------------A--Y--T------ 2070
J.SE.93.SE9280_7887 -----------------------------------A-CG--G---CG--------TGAG---A-A--G--------------G---A-------------------------------G--CA-----------C-------T--------------A-----T------ 1878
J.SE.94.SE9173_7022 -------------------------G---------A--G--G---C---------TGAG---A-A--G------------------A----------------------------------CA-----------C-------T--------------A-----T------ 1879
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------------------------------A--------AG--TGT--G-----T-----G--A--G--------------G--------------------------------------CA----------------G--T--------------A-----T------ 1760
K.CM.96.96CM_MP535 -------------------------------A--------AG----T--------T--------A--G------------------------------------------------C----C--------------------T--------------A-----T------ 1760
01_AE.AF.07.569M ----G-----------------G-----G--A--------------T--------T--G---A-A--G------------------------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T------ 1770
01_AE.CN.09.1119 ----------------------G----A---A--------------T--------T------A-A--G--------------G------------------A--------------C-----A-----------C-------T-----------C--A------------ 1798
01_AE.HK.04.HK001 -------------------------------A--------------T--------T------A-A--G-----------------------------------------------GC-----A----------------C--T-----------C--A--C--T------ 1926
01_AE.JP.x.DR0492 -C--------G------G----------G--A---------G---CT--------T------A-A--G--------------G------------------T-------------GC-----A--A----C-----------T-----------C--A-----T------ 2576
01_AE.TH.04.BKM ----------------------G-----G-----------A----CT--------T------A-A--G--------C---------------------------------------C-----A-----------C-------T-----------C--A-----T------ 2516
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ----------------------------G--A--------------T--------T------A-A--G--------------G---------------------------------------A-------------------T-----------C--A-----T------ 1985
01_AE.TH.90.CM240 ----------------------G----AG--A--------------T---------------A-A--G------------------------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T------ 2138
01_AE.VN.98.98VNND15 ----------------------G-----G--A--------------T--------T------A-A--G--------------G---------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T------ 1819
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -------------------------------A--------AG----T--G-----T-----GA-A-GG--------------G--G------------------------------C-----A--C-------A--------T--------------A--A--T------ 1935
02_AG.ES.06.P1261 ----------------------------------------------T--------T------A-A--G--C---------------------------------------------C-----A----------A--------T--------------A-----TT----- 2001
02_AG.FR.91.DJ263 -------------------T--------------------------T--------T------A-A--G--C--------------------------------------------GC-----A-------------------T--------------A-----T------ 1912
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------------------------A------------T-----T--------T------A-A-GG---------T-------G-----G-----------------------GC-----A-------------------T--------------A------------ 2588
02_AG.LR.x.POC44951 -------------------------------A-------------CT--------T------A-A--G--C-----------------G---------------------------C-----A-----------------------------C----A-----T------ 2559
02_AG.NG.x.IBNG -------------------------------A--------A-----T--------T------A-A--G--C---------------------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T------ 2089
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------------------T----------------------T--------T------A-A--G--C--G---T---------------------------------------A----A-T--------A--------T---C----------A-----T------ 1761
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------------------------------A--------------T--------T-----GA-A--G---G----------G---------------------------------C-----A----------------G--T--------------A-----T------ 1761
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------------C--------------------------------T---------------A-A--G--C--------------------------------------------GC-----A----A--------------T--------------A-----T------ 1754
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----G-----------------G-----------------------T--------T------A-A--G-----------G-----------------C------------------------A-----------C-------T--------------A--A--T------ 1790
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------C-----------------------A-------------CT--------T------A-A--G--C-----C-----G---------------------------------C----CA-----------C-------T--------------A-----T------ 1930
05_DF.BE.x.VI1310 ----------------------------------------------TG----------------G---------------------------------------------------------T-------C--------C-----------------A------------ 1946
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------------------------A------------A-----T-----G--T------A-A--G---------------------------------A--------------C----CA-------C-----------T--------------A-----T------ 2592
07_BC.CN.98.98CN009 -------------------------------------A-------C------------C-----C---------------------------------------------------------------------C----------------------A--C-----C--- 1896
08_BC.CN.06.nx2 -A-----------------------------A-----G--A----CT--------T------A-A--G--------------------G-----C---------------------------A-------C---C----A-----GC----------A--C--T--C--- 2498
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------------------------------------A-----T-----G--T--------A--G--G---------------------------------------------C-G--CA----------A--------T--------------A-----T------ 1766
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -A--------------------------------------A-----T--------A------T----------------------------------------------------G------T----------------------------------A-----T------ 1943
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------------------------------GG-A--------------TGAA---A-A--G--------------G-----------------C-----------------G--CA----------------A--T--------------A-----T---G-- 1928
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------------------A----------A-CG-------------T--------C--G--------------G---A-------------G---------------------------------C----------------------------T------ 2569
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------------------------------A-C--GAG---------TGAG---A-A--G------------------A-----------------------------------A-------------------T--------------A-----T------ 1969
14_BG.ES.05.X1870 -A--------T--A-----------------A--------A-----T--------T------A-A--G--------G------------------------A-------------G------A-------------------T--------------A-----T------ 2031
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------------------G-----G--A-------------CT--------T------A-A--G--------------G---------------------------------C-----A----------AC-------T-----------C--A-----T------ 1963
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------------------G--A------------ACT--------T----A-A-A-G---C---------------------------------------------------A-----GT---AC-G-----T--------------A--A--T------ 1927
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------------------A----------G-T--------------T--------C--G-----------------------------------T-----------------------------AC-----------C----------------T------ 1778
18_cpx.CU.99.CU76 -------------------------------A--------A-----T--------T------A-A-GG------------------------------------------------------A-------------------T--------------A-----T------ 1869
19_cpx.CU.99.CU7 ----------------------------------------A----C---------T--------G--------------------------G------------------------------T----------------C-----------------A------------ 1790
20_BG.CU.99.Cu103 ----------------------------------------A-----T--------T------A-A--G--------G------------------------A-------------G------A-------------------T--------------A-----T-----C 2030
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------G--------T--------------------A----C-C----------------------------C-----G---------------------------------------T-------C--------C-----------------A--A--------- 1769
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------------------G--------A--------A-----T--------T------A-A--G--------------G--------------------T------------C-----A----------------C--T--C--------C--A--A--T------ 1772
23_BG.CU.03.CB118 ----------------------------------------A----CT--------T------A-A--G--------G------------------------AC------------G------A-------------------T---C----------A-----T-----C 2007
24_BG.ES.08.X2456_2 ----------------------------------------A-----T--G-----T------A-A--G--------G------------------------A-------------G------A-------------------T---C----------A-----T------ 2015
25_cpx.CM.02.1918LE --------------------------------------G-----G--T-------TA-----A-A--G--------G------C-----------------A--------------------A-A--------------C--T--A-----------A-----T------ 1772
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------------------G--------A--------AG--AC------T--------GA-A--G--------------------------------------------------G---A----------------C--T--------------A-----T---G-- 2569
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------------------------G--A-----GG-AG--ACTG----C--T------A-A--G--C-----------G-----------------------T-----------G---T-A--------------------------------A-----T------ 2555
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------------A----------G-C-----------C--T--------C--G----C---------G--------------------------------------CA-------------------T--------------------T------ 1930
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------G----------------A----------G-C--------------T--------C--G--------------G--G------------------------------------A-------------------T--------------------T------ 1965
31_BC.BR.04.04BR142 -A--------G-----------------------------A-----T--------T------A-A--G--------------------G--------------------------------CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C--- 2036
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------------------------------------A----AT-----G--T------A-A--G------------------------------------------------C----CA-------C-----------T-----------G--A--A--T------ 2199
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------------------------G--A--------------T-----G--T------A-A--G------------------------------------------------C-----A--C----C-----------T--------------------T------ 1865
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------------------------------------------CT-----------C-----C---------------A----------------------------------------------A------C-------T--------------------T------ 1766
35_AD.AF.07.169H ----------------C----------A------------A---GCT--------T-----GA-A--G-----------------G------------------------------------A-------C-----------------------C--A-----T------ 1764
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------------------------------A-------------CT--------T-----GA-A--G--------------G------------------A--------G----GC-----A-------------------T--------------A-----T------ 1769
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------------A-----------------A--------A----CT--------T------A-A--G-----------------G--------C---------------------C-----A-------------------T--------------A--C--T------ 1754
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------------------A----------A-C---TG---------T----AC--C--G-T--C-------------A----------------A------------------------------C----------------------------T------ 1987
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------A--G-------------------GA-C----C---------T--------C--G----------------------------------C---T-----------------C--------------C-----------------------T------ 2041
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------------G---G-A---------GG-C----C---------T--------------------------------------------G--T--T------------G----C--------------C------C----------------T------ 2047
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------------T-------A----------A-C---AG------C--T--------C-----------------------------------------T---------------------------C----C--------------C--------T------ 2102
43_02G.SA.03.J11223 -------------A-------------A------------A----CT--------TGAA---A-A--G--------G------C-----------------A-------------C------A-------------------T--------------A-----T------ 2089
44_BF.CL.00.CH80 ---------------------------A-------A--G-C---AC---------T--------C--G--------------------------------------------------------------------------------------------C--T------ 2006
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------------A------------------------------G-T--------T------A-A--G---------G----------G-----C--------T------------C-----A----A--------------T--------------A-----T------ 2550
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------------------------A----------G-C--------------T--------C--G-----------------G-----------G------------------------A-------------------T--------------A-----T------ 2002
47_BF.ES.08.P1942 ----------------------------------------A---A----------T------A-G--------------------------------------------------------------------A-----------------------------T------ 2003
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------------------------------------C------------------C--------------------------------------------------------------------------------------------------T------ 1769
49_cpx.GM.03.N26677 -----------------------------------A--G-T--------------TGAG---A-A--G---G----------G--------------------------------------CA-----------C-------T---C----------A-----T------ 1987
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------------------------------G--TCAG----T-----------------------------G-----------------------------------G-----------C-----------T---C----------------T------ 1771
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----------------------------G--A--------R-----T--------T------A-A--G--------------G---------------------------------C-----A-------C-----------T-----------C--A-----T------ 1878
53_01B.MY.11.11FIR164 ----------------------------G--A-----G--------TC-------T------A-A--G-----------------G------------------------------C-----A-----------C-------T-----------C--A--Y--T------ 1904
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------------------------------------------C---------T-----G--C-----------------T--------------------T--T---------------------------C----------------------------T------ 1966
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----------------------G--C--G--A--------------T--------T------A-A-GG--------------G---------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T------ 1874
O.BE.87.ANT70 ----T--A-----------A-------A-G-A------A-TG-GACAG-------AGAA---AGGG-G-TACAG--A--------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A-----T--AC----C--C--T--A-----C--A 2618
O.CM.91.MVP5180 ----T--A-----C-----A-------A-G-----A-CA-TG-GACAG-----G-ACAA---A-GG---TACAG--A--------G--G--------T-----T--T--TC----G-----CA-A-----AGGAT-A--A--T--AC-------C--T--A--T--C--A 2593
O.CM.98.98CMA104 -A-----A--G----G---A-GG----A-G-A-T-A--A-TG--ACAG-------AGAA---AGGG---TACAG--A--------G-----------T-----T-----T-----------CA-A-----AGGAT-A--------AC-------C--T--A---T-C--A 2050
O.FR.92.VAU ----T--A-----------A--G----A-G-A---T--A-TG-GGCTG-----T-AGAG---AGAG---TA-GG--G--------G--G--------T-----T-----TC-A---------A-A-----AGGAT-A-----T--AC-------C--T--A-----C--A 2130
O.SN.99.99SE_MP1299 ----T--A-----------A--G----A-G-A---A----AG-G-CAG-------AGAG---AGGG---TAC-G--A--------G--G--------T-----T--T--T-----------CA-A-----AGGAT-G--------AC-------C--T--A--T--C--A 2617
O.US.10.LTNP ----T--A-----A-----A-------A-G-A-----CA-TG-GGCAG-------AGAA---AGGG---TACAG--A--------G--G--------T-----T--T--C------------A-A-----AGGAT-G-----T--AC-------C--T--A-----C--A 2539
O.US.97.97US08692A ----T--A-----------A-------A-G-A------A-TG-GACAG-------AGAG---AGAG---TACAG--A--------G--G--------T-----T--T--C--------G---A-A-----AGGAT-A--A--T--AC-------C--T--A-----C--A 2015
N.CM.02.DJO0131 -A-----------A-----------------A------A-TG--ACA-----C--ACAA---AGG-----AG-T--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--A--T------ 2070
N.CM.04.04CM_1015_04 -A-----------A-----------------A------A-T---ACA-----C--ACAA---AGG-----AG-T--------G--G--------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--CC----------A--A--T------ 2069
N.CM.06.U14842 -A-----------A-----------------A------A-TR--ACA-----C--ACAA---AGG-----AG-T--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--A--T------ 2071
N.CM.95.YBF30 -A-----------A-----------G-----A------A-T---ACAG----C--ACAG---AGA-----AG-T--------------------A--------T--T--T--A-----------T--A--C--------C--T--------------A--A--T------ 2158
N.CM.97.YBF106 -A-----------A-----------------A------A-T---ACA-----C--ACAA---AGA-----AG-T--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--C--T------ 2156
N.FR.11.N1_FR_2011 -------------A-----------------A------A-T---TCAG-G--C--ACAG---AGA-----AG-T--------------------A--------T--T--T--A-----------T--A--A--------C--T--------------A--A--T------ 1965
P.CM.06.U14788 -------A--R--------A-------A-G-A-T---AG-AG-TAAGR-------AGAA---AGAC---T-TAT--R--T--------G--Y--A--C--A--A--T-----A---------A-T-----ATTA-----A--T-----G-G---C-----C-----C--A 2035
P.FR.09.RBF168 -A-----A--G--------A-C-----A-S-A-T---AGWAG-TAAGG-------AGAA---AGAG---T-TAC--A--T--------R--C--A--C--A--A--Y-----A---------A-T-----ATTA-----A--T---C---G---C-----C---T-C--A 2599
CPZ.CD.06.BF1167 -A-----A--G--A---G--CCT---CA-G-A---T-CA-TG---CA--TACC--AGCA--GA-A-C--TG-A-ACA-A----C--A-------A--C--A--A--T---------------G-T--A-GA--AC-------T---C-------C--T-----TA-AG-A 2666
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------------------T-------A---A-T---AAGAG--AA---------AGAA---A-A--GATA-CCA----T--------------A--C--------T-----A---------G-CC-A--AA-AT-A--G--T---C-------C--A--A--T--A--A 2106
CPZ.GA.88.GAB1 -A-----------------------C-A---A-T----A-TG---A------G--AGAA--GAGA----TAG----G-----------------A--------A--T---------------A-T-----A--AT-G-----T---C--GTG--C--A-----TT-A--- 2625
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----T--A--G--G-----ACC------TG----CT--A-T--T-CGG-GC----TG-CAATA-AG---TA-G--CC--T--C-----G--GGA------CC-A--T-----A--------CA-T--ACAA--AT-G--C--T-----------C--------TAAAG-- 2205
CPZ.US.85.US_Marilyn -------------------A-------A---A--------CG-CAAT--------AGAG---AGA-----ACAG---T----T-----G-----A-----A--A--T--T-----C--G---A-T--A--A--A-----A--T--------------T--C---T----- 2624
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B.FR.83.HXB2 GAGACTGTACCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGGCCATTGACAGAAGAAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGC 2734
Pol _E__T__V__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q__W__P__L__T__E__E__K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------------------------------------G-----G---------------C------C-------------------AC---------------C--------------A------------------------------------------A------- 1942
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --A-------------C---G-----------------------G------------------------------------------AC-----------AT-----------------A-------------------------------------------------- 1939
A1.ES.06.X2110 --------------------------------------G-----G---------------C----------G---------------AC---------------C--------------A----------G-------------------------------A------- 1972
A1.IT.02.60000 --A-----------------------------------------G-----R-----------A-----G------------------AA----------GMT--A--------------A--------------------------------T----------------- 2739
A1.KE.06.06KECst_001 ----------------C----------------------------------------------------------------------AC-----------A---A--------------A--------------C---------------------------A------- 1931
A1.RU.11.11RU6950 --A-------------CG-----------------------C--G-----------------A--------G---------------AC-----------AG-----------A-----A--------------------C----------------------------- 2258
A1.RW.07.pR463F --------------G-----G--A--------------------G-----------------------------G------------AG------C--------A--------------A------GA----------------------------------A------- 2749
A1.SE.95.SE8538 ------------------C----A--------------T------------------------------------------------AC------------------------------A--------------------C-----------------C---A------- 1933
A1.TZ.01.A341 ---------------------------------------------A-----------------------------------------AC---G--------------------------A--------------------------C---------------A------- 1936
A1.UA.01.01UADN139 --A-----------------------------------------G-----------------A------------------------AC---C-------AG-----------------A------------G------------------------------------T 1933
A1.UG.07.p191845 ------------------C-------------------------G------------------------------------------AC------------------------------A-----------------------G--C---------------A------- 2770
A1.ZA.04.04ZASK162B1 A-A-------------------G---------------------G------------------------------------------AC---------------A-----G--------A-------------------------------------------------- 2175
A2.CD.97.97CDKTB48 --A-----------------G-----------------T-----G--C---------------------------------------AC-----------A---A--------------------------------------------------C--------G----- 2072
A2.CM.01.01CM_1445MV --A-----------------------------------------G------------------------------------------AC-----------A---C--------------A--------------------------------------------G----- 1933
A2.CY.94.94CY017_41 --A-----------------------------------T-----G------------------------------------------AC------C----A---A--------------A-----------------------------------C--------G----- 2091
B.AR.04.04AR143170 --A--------------------------------C-----G-----------------C-----------------------------------C--------A--------------A-------------------------------------------------- 1935
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------------G--A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1945
B.BO.09.DEMB09BO001 --A------------------------------------------------------------------------------------A-------C--------A--------------A--G--------------------------------------T-------- 2103
B.BR.06.06BR1119 --A-----------------------------------T-----------------------------------------------------------------A--------------A--------------------------C-------TAC-C----------- 2151
B.CA.07.502_1191_03 --A-----------------------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------------- 2161
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 --A-----------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------A-------------------------------------------------- 1963
B.CN.10.DEMB10CN002 --A-----------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------A-------------------------------------------------- 2106
B.CO.01.PCM001 --A-----------------------------------------------G-----------------------------------------------------A--------------A-------------------------------------------------- 1939
B.CU.99.Cu19 --A--------------------------------------------G-----G--------------------------------------------------A--------------A-------------------------------------------------- 2281
B.CY.09.CY266 --C------------------------------------------------------------------------------------A----------------A--------------A--------------------------C----------------------- 1951
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --A--------------------------------------------------G--------------------------------------------------A-----------------------------------------C---------------A------- 1972
B.DK.07.PMVL_011 --A---------------------------------------------------------------------------------C-------------------A--------------A-------------------------------------------------- 2099
B.DO.05.05DO_160884 --A-----------------G---------------------------------------C----------R-----W------C----------C--------A--------------A-----Y----R--------------------------------------- 1945
B.ES.09.P2149_3 --A--------------------------G--------------------------------A-----------------------------------------A--------------A------------------------------------------A------- 2190
B.FR.08.DEMB08FR002 --C--------------------A--------------------------------------------------G-----------------------------A--------------------C-----------------------------C-------------- 2096
B.GE.03.03GEMZ004 --A-----------------------------------------------------------------------------------------------------A---------------------W-----------------------------------A------- 1930
B.HT.05.05HT_129389 --A--------------------------R-----------------W--------------R-----------------------R-----------Y-----A--------R-----A-------------------------------------------------- 1935
B.JM.05.05JM_KJ108 --A-----------------------------------------------------------------------------------G-----------------R--------R-----A--------------------------Y----------------------- 1942
B.JP.05.DR6538 --A-----------------------------------------------------------------------------------G-----------------A----------------------------------------------------------------- 2738
B.KR.07.07KYY4 --A-----------------------------------------------------------------------------G-----------------------A--------------A--------------------------------T----------------- 2400
B.NL.00.671_00T36 --A--------------------------------------------C--------------------------------------------------------AC-------------A------------------------------------------A------- 2299
B.PE.07.502_2649_wg8 --C--------------------------G--------G-----G-----------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------------- 2155
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------------------------------------------------------------------------------------A----------------A-----------------G----------------------------------------------- 1942
B.RU.11.11RU21n --A----------------------------------------G----------------C--------------------------A----------------A--------------A-------------------------------------------------- 2305
B.TH.07.AA040a_WG11 --A--------------------------------------------------------------------G--------------------------------A-----------------G-----------C----------------------------------- 2086
B.TT.01.01TT_CRC50069 --A-----------------G--A--------------G--------------------------------R--------------G-----R-----------R--------A-----A-------------------------------------------------- 1954
B.TW.94.TWCYS_LM49 --T-------------------------------------------------------------------------------T-C--A----------------A----------------------------------------------------------------- 2733
B.UA.01.01UAKV167 --A-----------------------------------G-----------------------------------------------------------------A--------------A----------G------------C-------------------------- 1960
B.US.11.ES38 --A---A----------------------------------------------------------------G--------------------------------A-----------------------------------------------T----------------- 2669
B.UY.02.02UY_TSU1290 --A----------------------------------------G-----------------------------------G---------------C--------A--------------A-------------------------------------------------- 1936
B.VE.10.DEMB10VE001 --A-----------G--------------------------------------------------------G--------G-----------------------A--------------A------------------------------------------A-C----- 2086
B.YE.02.02YE507 --A---------------------T--------------------------------------------------------------A-------A---T----A----------------------------------------------------------------- 1951
C.AR.01.ARG4006 --A-----------------------------------------G--C---------------------------------------AC----------GA---A--------------A------A----------------------T--T--C-------------- 1918
C.BR.07.DEMC07BR003 --A-----------------------------------------G--C------------C--------------------------AC--C-------GAT--A-----G-G------A--------------------------------T--C-------------- 2066
C.BW.00.00BW07621 --A--------------------------G--------------G----G-------------------------------------AC--C-------GAT-----------------A------A-------------------------T--C-----G-------- 2087
C.CN.98.YNRL9840 --A-----------------------------------------G--------------------------G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A------- 1918
C.CY.09.CY260 --A--------------------------G--------------G--------------------------G-----------C---AY---C------GA---A--------------A--R---W-------------------------T--C-------------- 1957
C.ES.07.X2118_2 --A-----G--------------------G--------------G--C--------------A--------G---------------AC--C-------GA---A--------------A------A-----G-------------------T--C-------------- 2150
C.ET.02.02ET_288 --A-----------C--------------------------------C--------------A------------------------AC----------GAG--A-----G--------A--------------------------C-----T--C-------------- 1936
C.GE.03.03GEMZ033 --------------G------------------------------------------------------------------------AC--C-------GA---A-----G--------A------A-------------------------T--C-------------- 1915
C.IL.98.98IS002 A-A-----------T--------------------------------C-----------------------G---------------A-G--G------GA--G---------------A--------------------------C-----T--C-------------- 2068
C.IN.03.D24 --A-----------------------------------------G------------------------------------------AC----------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A------- 2770
C.KE.00.KER2010 --A-----------------G-----------------------G-----------------------G------------------AC----------GA---A-----G--------A------GA------------------------T--C-------------- 1915
C.MM.99.mIDU101_3 --A-----G----------------------------------GG-----------------A--------G---------------AC--C-------GAG--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A------- 2085
C.MW.93.93MW_965 --A---A--------------------------------------------------------------------------------AC--C-------GA---A--------------A------A----G--------------------T--C-------------- 1921
C.SN.90.90SE_364 --A-----------------------------------------G------------------------------------------AC--C-------GA---A-----G--------A------A----------A--------------T--C-------------- 1903
C.SO.89.89SM_145 --A-----------------------------------------G--------------------------G---------------AC--C-------GA---A-----G--------A------A-------------------------T--C-------------- 1955
C.TZ.02.CO178 --A-----------------------------------------G--------------------------G-----------T---A-G-C-------GA---A--------------A------A----------------------------C-------------- 1915
C.US.98.98US_MSC3018 --A------------------G----------------------GA-------------G-----------G---------------AC--C-------GA---A-----G--------A------A-------------------------T--C-------------- 1909
C.UY.01.TRA3011 --A-----------------------------------------G--C---------------------------------------AC--C-------GAC--A-----G--------A------A-------------------------T--C-------------- 1906
C.YE.02.02YE511 --A-----------------G--A-------------------GG------------------------------------------AC----------GA---C-----G--------A--G---A----------------G--------T--C-------------- 1909
C.ZA.10.DEMC10ZA001 --A------------C----G-----------------------G--------------------------G---------------AC--C-------GA---A-----G--------A------A----------A--------C-----T--C------A------- 2074
C.ZM.02.02ZM108 --A-----------------------------------------G------------------------------------------ACT-C-------GAG--A-----G--------A------A----------------------G--T--C-------------- 2703
D.CD.83.ELI --A------------------------------------------------------------------------------------AC---------------T--------------A----------G-------------------------------A------- 2280
D.CM.10.DEMD10CM009 --A---A--------------------------------------------------------------------------------AC---------------A--------------A----------GG--------------------T---------A------- 2109
D.CY.06.CY163 --A--------------------A-----------------------------------------------------------G---AC---------------T--------------A----------G---------------------T----------------- 1942
D.KE.97.ML415_2 --A--A-----------------------G------------------------------------------------------C--AC---------------A--------------A----------G-------------------------------A------- 2200
D.KR.04.04KBH8 -----------------G----------TG--------G----G-------------------------------------------AC------------------------------A----------G---------------------------A----------- 2693
D.SN.90.SE365 ------A----------------------G-----C-----------------------G--A-----------------G------AC---G-----------A--------------------------------------------------------TA------- 2751
D.TD.99.MN011 --A-----------------------------------------------G------------------------------------AC---------------A--------------A----------G-------------------------------A------- 1958
D.TZ.01.A280 -CC-----------------G--------G-----------------------------G------------------------C--AC---------------A--------------A----------G-------------------------------A------- 1935
D.UG.08.p191859 --A--------------------------G--------T---------------------------------------------C--AC-----------A---A--------------------C------------------------------------A------- 2752
D.YE.02.02YE516 --A------------------------------------------------------------------------------------A----------C-----A--------------A----------G---------------------T-----C---A------- 1945
D.ZA.90.R1 --A--------------------------G-----------------------------------------------------G---AC---------------A--------------A------------------------------------------A------- 2080
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --A-----------------G--A--------A---A-----------------------------------------------C--AC------A----A---A--A-----A---A-A---------------A----------------T--------T-------- 1837
F1.AR.02.ARE933 A-A--------C--------G-----------------------G------------------------------C----G------TC------A----TT--A--------A-----A---------------------------------N---------------- 2028
F1.BE.93.VI850 --A-----------------G-----------------------G-----------------------------G------------AC------A---CT---A--------A-----A-------------------------------------------------- 2071
F1.BR.07.07BR844 --A-----------------G-----------------------G------------------------------------------A-G-----A--------A--------A-----A--G-------G--------------------------------------- 2515
F1.CY.08.CY222 --A-----------G-----G-----------------------G---------------------------------------C--AC------A--------A--------A-----A-------------------------------------------------- 1927
F1.ES.11.DEMF110ES001 --A-----G-----------G--------T--------------G--C-----------------------G-----------------------A--------T--------A-----A----------G--------------------------------------- 2070
F1.FI.93.FIN9363 --A---------------C-G--A--------------------G------------------------------------------AC---G--A--------T--------A-----A----------G--------------------------------------- 2063
F1.FR.96.96FR_MP411 --A-----------------G-----------------------G-----------------------G---------------C--AC------A--------T--------A-----A--G---------------------------------------A------- 1936
F1.RO.96.BCI_R07 --A---------------C-------------------------G--------------------------G---------------AC------A---G----C--------A-----A--------------------------C----------------------- 2758
F1.RU.08.D88_845 --A-----------------G----------------------GG----------------------------------TG---C--AA------A--------A--------A-----A-------------------------------------------------- 2193
F2.CM.10.DEMF210CM007 --A-----------------------------------G----GG------------------------------------------AC---------------A--------------A----------G---------A----------------------------- 2081
F2.CM.97.CM53657 --A-----------------------------------------G------------------------------------------AC------C-----------------A-----A--------------------A----------------------------- 1924
G.BE.96.DRCBL --A-----G-----------------------------G---CGG--------------------------G---------------AC-----------AT-----------------A-----------G--------------C-----T--C------A------- 2698
G.CM.10.DEMG10CM008 --A-----C-----------------------------A-----G-----------------------G------------------AC------------------------------A----------G---------------------T--C------A------- 2115
G.CN.08.GX_2084_08 --------------------------------------------G------------------------------------------AC---------------A--------------A-----------------------------------C-------------- 1974
G.CU.99.Cu74 --A-----------------------------------------GA----------------A--------G---------------AC---C------G----T--------------A--G--------------------------------C------A------- 2338
G.ES.09.X2634_2 --A-----C-----------------------------T-----G-----------------A--------G---------------AC---------------A--------------------------------A-----------------C------A------- 2217
G.GH.03.03GH175G --A-----C----------------------------------GGA----G--------------------G---------------AC-----------A---C--------------A--------------------------C--------C-------------- 2774
G.KE.93.HH8793_12_1 --A--------------------------------------------------------------------G-----------C---AC---------------A-------G------A------------------------------------------A------- 2135
G.NG.09.09NG_SC62 --------------------------------------------G---------------------A----G------G--------AC-----------TG--A--------------------------------------------------C--G---A------- 1926
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B.FR.83.HXB2 GAGACTGTACCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGGCCATTGACAGAAGAAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGC 2734
Pol _E__T__V__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q__W__P__L__T__E__E__K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A
G.PT.x.PT3306 --A-----C-----------------------------T-----G--------------------------G---------------AC---------------A--------------A--------------A-----------------T--C------A------- 2674
G.SE.93.SE6165_G6165 --A----------------------------------------GG------------------------------------------AC-----------A---A------G-------A-----------------------------------C------A------- 2131
H.BE.93.VI991 --A-------------C---------------------------G---------------C--------------------------AC----------TT---A--------------T--------------A-----C--G-----------C------A------- 2123
H.BE.93.VI997 --A--------------------A-------------------GG--------------------------G---------------AC-----------TG--A--------------A--------------A--------G-----------C------A------- 2058
H.CF.90.056 --A-----------------------------------------G------------------------------------------ACG-----------------------A-----A-----C----G---A--------G----------GC------A------- 2081
H.GB.00.00GBAC4001 --A-------------C---------------------------G--------------------G---------------------AC---------------A--------------A----------G---A--------G-----------C------A------- 2252
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --A-----------------------------------T------A--------------------AG----------G--------AC-C--------GA---A--------------A--------------------------------T--C--------G----- 1929
J.CM.04.04CMU11421 --A--------------------A--------------S-----------------------------R------------------AC----------TT---A--------------A-----------------R--------------T--C--------G----- 2240
J.SE.93.SE9280_7887 --A------------------------------------------A-----------------------------------------AC-C--------G----A------G-------A----------G-G-------------------T--C-------------- 2048
J.SE.94.SE9173_7022 --A------------------------------------------A-----------------------------------------AC-C--------G----AC-----G----G--A----------G---------------------T--C--C----------- 2049
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --A-----------------------------------------G-----------------------------------------------G-----------A--------A-----A-----------------------------------C--C-----G----- 1930
K.CM.96.96CM_MP535 --A-----------------------------------------G-----------------A------------------------AC---------------A--------A-----A-----------------------G--------T--C--------G----- 1930
01_AE.AF.07.569M A-C-------------C---------------------G--C--G------------------------------------------AC-----------A---AC----GGC------A-----C------------------------------------A------- 1940
01_AE.CN.09.1119 --C-------------C---------------------A-----G--------G--------A------------------------AC-----------A------------------A-----C-------------------------------------------- 1968
01_AE.HK.04.HK001 --C-----------------------------------A-----G--------G---------------------------------AC-----------A----------G-------A--G--C-------------------------------------------- 2096
01_AE.JP.x.DR0492 --C-------------C---------------------A-----G--------G---------------------------------AC-----------A----------G-------A-----C-------------------------------------------- 2746
01_AE.TH.04.BKM --C-------------C---------------------A-----G--------G--------A-----------G------------AC-----------A----------G-------A-----C-------------------------------------------- 2686
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --C-------------C---------------------A-----G--------G-----------------G---------------AC-----------A----------G-------A-----C------------------------------------A------- 2155
01_AE.TH.90.CM240 --C-------------C---------------------A-----G--------G---------------------------------AC-----------A----------G-------A-----C-------------------------------------------- 2308
01_AE.VN.98.98VNND15 --C-------------C---------------------A-----G--------G-----------------------------C---AC-----------A------------------A-----C-------------------------------------------- 1989
02_AG.CM.08.DE00208CM001 --A-----------------------------------------G-----------------------------------G------AC-----------TG-----------------A--G----------------------------------------------- 2105
02_AG.ES.06.P1261 --A-----G-----------------------------------G------------------------------------------AC---T--------------------------A-------------------------------------------------- 2171
02_AG.FR.91.DJ263 --A--C--G-----------------------------------G-----G-----------------G------------------AC------C-----------------------A--------------------------------------------G----G 2082
02_AG.GH.03.03GH181AG --A-----G-----------------------------T-----------------------------------------------GAC---G------TT---A--------A-----A-----------------------G------------------A------- 2758
02_AG.LR.x.POC44951 A-A-----G--T--------------------------------------G------------------------------------AC---C------G-------------------A--------------------------C----------------------- 2729
02_AG.NG.x.IBNG --A-----G-----------------------------------G------------------------------------------AC---C--------------------------A-----------------A-------------------------------- 2259
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --A-----G---T-------------------------------G------------------------------T----GCAT---AC---C------G-------------------A-------------------------------------------------- 1931
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --A-----------------G-----------------------G------------------------------------------AC---------------A-------G------A------------------------------------------A------- 1931
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --A---------------------AA------------------G------------------------------------------AC---C-----------A--------------A-----------------A-------------------------------- 1924
03_AB.RU.97.KAL153_2 --A-------------C---------------------------G-----------------A--------G---------------AC---C-------AG-----------------A-------------------------------------------------- 1960
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --A-----------------------------------------G--------------------------------------C---AC---G--A--------C--------------C--G---------------------------------------A------- 2100
05_DF.BE.x.VI1310 --A-----------------------------------------------------------A------------------------AC---------------T--------------A-----C----G---------------C---------------A------- 2116
06_cpx.AU.96.BFP90 --A---------------C----------G--------------G--------------------------G--G------------AC-----------A---A--------A-----A-------------------------------------------------- 2762
07_BC.CN.98.98CN009 --A-----------------------------------------G--------------------------G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A------- 2066
08_BC.CN.06.nx2 --A-----------------------------------------G--------------------------G---------------AC--C-------GAT--A--------------A------A----------------C-----------C------A------- 2668
09_cpx.GH.96.96GH2911 --A------------------------------------------A-------------C---------------------------AC----------G-------------------A--------------------------------T----------------- 1936
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --A--G-----------------------------------------------------G-----------G------------C--AC-----------A---A--------------A--------G-GG--------------------T---------A------- 2113
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --C-----------------------------------------G------------------------------------------AC------C--------A--------------A--------------------------C-----T--C--------G----- 2098
12_BF.AR.99.ARMA159 --A------------------------------------------------------------------------------------AC------A--------A--------A-----A-------------------------------------------------- 2739
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --A------------------------------------------------------------------------------------AC------C----A---A--------------A-----------------A--------------T--C--------G----- 2139
14_BG.ES.05.X1870 --A-----------------------------------T-----GA-----------------------------------------A----------------A-------G------A-----------------A-----------------C--C---A------- 2201
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --A-----------------------------------A-----G--------G---------------------------------AC-----------A----------G-------A-----C------------------------------------A------- 2133
16_A2D.KR.97.97KR004 --A--------------------------------------------C---------------------------------------AC-----------A---A-----------G--A--G--------------------------------C--------G----- 2097
17_BF.AR.99.ARMA038 --A-----------------------------------------------G--------------------------------------------A--------A--------A-----A-------------------------------------------------- 1948
18_cpx.CU.99.CU76 --A-----------------------------------------G-----------------------------G------------AC------A-----------------------A-----------G-----------------------C--C---A------- 2039
19_cpx.CU.99.CU7 --A--------------------------G-----------------G---------------------------------------AC---------------T--------------A--------C--------------G--------T---------A------- 1960
20_BG.CU.99.Cu103 --T-----G--------------------------------------G--------------------------------------------------------A--------------A-----------------------------------C-------------- 2200
21_A2D.KE.99.KER2003 --A------------C-------------G-----------------------G---------------------------------AC-----------TG--T--------------A----------G-------------------------------A------- 1939
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --A------------GC---------------------A-----GA-------------------------G-----------T---AC-----------A------------------A-----------G-----------G------------------A------- 1942
23_BG.CU.03.CB118 --A--------------------------------------------G--------------------------------------------------------AT-------------A-----------------------------------C-------------- 2177
24_BG.ES.08.X2456_2 --A-----G--------------------------------------A--------------------G-----------------------------------A--------------A--G--C-----------------------------C-------------- 2185
25_cpx.CM.02.1918LE --A-----------------------------------------G--------------------------G---------------AC-----------AT--T--------------A----------G---A-----------------------C---A------- 1942
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --A---------------C----------G--------------G---------------C-----------------------A--AC------A----AT--A--------------A------------G-------A--------------C------A------- 2739
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --A-----------------------------------------G-----G-----------------------------------------------------A--------------A----------G---------------------T--C--A-----G----- 2725
28_BF.BR.99.BREPM12609 --A--------------------------------------------------------------------------------------------C--------A-----------------------------------------------T----------------- 2100
29_BF.BR.01.BREPM16704 --A--A-----------------------------------------------G---------------------------------A-G-----C--------A-----------------------------------------------T----------------- 2135
31_BC.BR.04.04BR142 --A-----------------------------------------G--C-----------------------G---------------AC-----------AT--A-----G-G------A--------------------------C-----T--C-------------- 2206
32_06A1.EE.01.EE0369 --A----------------------------------------GG--------------------------G-------G-------AC---------------A--------A-----A------------------------------------------A------- 2369
33_01B.ID.07.JKT189_C --A-----------------------------------T--------------G---------------------------------A-------C--------A----------------------------------------------------------------- 2035
34_01B.TH.99.OUR2478P --A--------------------------------------------------------G----------------------------C----------G----A--------------A------------------------------------------A------- 1936
35_AD.AF.07.169H --T-------------GG--------------------------G------------------------------------------AC---------------A--------------A--------------------------C---------------A------- 1934
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --A------------GC---------------------A-----G---------------------------------------C--AC----------G-------------A-----A--------------------------------------C----------- 1939
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A-C------------TC------------G--------------G------------------T-------G---------------AC---------C-AT--A--------------A----------G-G-------------------T--C------A------- 1924
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --A--------------------------------------------------------------C---------------------A-G-----A---G----T--------A-----A-------------------------------------------------- 2157
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --A----------------------------------------G-------------------------------------------C-----------G-----T-A---G---CT--A-------------------------------------------------- 2211
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --A------------------------------------------------------------------------------------AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------G----- 2217
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --A-----------------------------------------G------------------------------------------AA------A--------A-----G--A-----A--------------------------------------------G----- 2272
43_02G.SA.03.J11223 --------------------------------------------G----------------------C---G---------------AC----------TT------------------A-----------------------------------C------A------- 2259
44_BF.CL.00.CH80 --A----------------------------------------------------------------G-------------------A---------------------------------------------------------------------------------- 2176
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --A-----------------------------------------G------------------------------------------AC------------------------------A-----------G------------------------------A------- 2720
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --C-----------------G----------------------GG------------------------A-----------------AC------A---G----A--------A-----A--G----------------------------------------------- 2172
47_BF.ES.08.P1942 --A-----------------G-----------------------G--C--------------A--G---------------------A-------C--------A--------------------C-------------------------------------------- 2173
48_01B.MY.07.07MYKT021 --A------------------------------------------------------------------------------------A-G--------------A--------------A--------------C-----------------T----------------- 1939
49_cpx.GM.03.N26677 --A--------------------A--------------T------------------------------------------------AC---------------A--------------A-------------------------------------------------- 2157
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --A--------------------A-----------------------------------------------G--------------------------------A--------------A------------------------------------------A------- 1941
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --C-----------------------------------A-----G--------G---------------------------------A----------------A--------------A--R----------------------------------------------- 2048
53_01B.MY.11.11FIR164 A-T-----------------------------------A-----G------------------------------------------AC-----------A----------G-------A-----C--C---------------------------------A------- 2074
54_01B.MY.09.09MYSB023 --A------------------------AAC-----------G-G---------------T---------------------------A-------------C--AC---------------------------------------------------------------- 2136
55_01B.CN.10.HNCS102056 --C-----------------------------------G-----G------------------------------------------AC------C----A---A------G-------A-----C--------------------C----------------------- 2044
O.BE.87.ANT70 -CCC-A--G---------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C----- 2788
O.CM.91.MVP5180 -CCC-A--G--------GC----A--------------A--------A-----------CC-AT-TAG---G------G-----C--ACT-C---A---CA---A------C-------A-----C----G---A--A-----------T--T-----A--TA-T----- 2763
O.CM.98.98CMA104 -CCC-A----------G-C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG---------C-A-----A----------G-G-A--A-----------T--T-----A--TA-T----- 2220
O.FR.92.VAU ACCC-A------------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-CAG---G------G----CC-GAC------A----A---AT-----C----G--A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C----- 2300
O.SN.99.99SE_MP1299 -CCC-A------------C----A--------------A------A-A-----------CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C----- 2787
O.US.10.LTNP -CCC-A--G---------C----A--------------A------A-A-----------CC-AT-TAG---G------G----C--GAC--C---A--CCGG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----C--TA------- 2709
O.US.97.97US08692A -CCC-A--G---------C----A--------------A------A-A-----R-----CC-AT-TA-----------G----CC-GAC--C---A---CAG--A------C-------A----------G---A--R-----------T--T-----A--CA-C----- 2185
N.CM.02.DJO0131 --A--------------------A-----G-------------G---A-----------T-------C----------G-G------AG-C--------G----A------C-------A--------T-G---A--------------------C------A-C----- 2240
N.CM.04.04CM_1015_04 A-A--------------------A-----------------------A-----------T-------C----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A-----------------T--C------A-T----- 2239
N.CM.06.U14842 --A--------------------------G--------------G--A-----------TC------C------G---G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T----- 2241
N.CM.95.YBF30 --A--------------------A--------------------G--A-----------T------AC----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T----- 2328
N.CM.97.YBF106 --A--------------------A-----G-------------GG--A-----------T-------C----------G-G------AG---------------A--------A-----A--------T-G---A-----------------T--C------A-T----- 2326
N.FR.11.N1_FR_2011 --A--------------------A-------------------GG--A-----------T-------C----------G-G------AG---------------A-----------------------T-G---A-----------------T--C------A-W----- 2135
P.CM.06.U14788 --A-TA-----------------AG-------------G--T-GG--G--G--------C---T--A-G---------G----T---AG--CC--C---CA----------C-------A-----AA-------------------------T--C--C--CA-T----- 2205
P.FR.09.RBF168 --A-TA--------R-W-------G------W------G--T--G--A--G-M------C--RT--A-R---------G----T---AG--ST------CA----------C-------A-----AA-M-----------------------T--C--C--CA-C----- 2769
CPZ.CD.06.BF1167 --A-TA---AA---G--GC-C---GA------------G--T--G--A------------C-AT-CAG---G-----TG----CC--AC----------GA-A-TT-AAG-GCA-----------CATTG--G-A--A-----C-----T-----------CA-C----- 2836
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --C--A---AA---GTTTC----------G-----C--G--C--G--A-----G-----TC--T--A-----------G-G------ACT-----A----A---A--------------A--------------A-----A--------T--------A--TA-T----- 2276
CPZ.GA.88.GAB1 --A-----C-----C-----G--A--------------T-----G--A--G--------C--AT---C---------T-----C---AC----------CA---A--------------------A--G-----A--A-----------------------TA-T----- 2795
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --AGTA---AA----G--C----A-A---C-----C--G--------A-----------TC--T-TA----G-----TG----C---AC------A----GTACTT-A-----------A-----C--TGCC--A--A--A--------T--------A--CA------- 2375
CPZ.US.85.US_Marilyn A-A-------------G------A-----------------T-G---A--G----------------C---------T--G------AC---------CCA---A--------A-----A--G---A---G-G-A-----A--------T--------A---A-T----- 2794
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B.FR.83.HXB2 CATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAATAAGAGAACTCAAGACTTCTGGGAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTAAAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTC 2904
Pol __I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L__N__K__R__T__Q__D__F__W__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__S__V__
A1.AU.03.PS1044_Day0 T-----------------C--------------G-----------------G--C-----A--------------T--------G--------G-----G-----A--G--CC----------------------------A--------G--C--------------G- 2112
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 T--------------T--C--------------------------T--------C-----A--------G-----------------G-----G-----G-----A--G--T-----------------------------A--------G------------------- 2109
A1.ES.06.X2110 T-----------------C--C--------G-----------------------C-----A-----------T--T-----------------------------A--G--CC----------------------------A--------G--C---------------- 2142
A1.IT.02.60000 T-----------G-----C-----------G-----------------G-----C-----A--------G-----T-----------------------------M--G--T-----------------------------R-----R--A------------------- 2909
A1.KE.06.06KECst_001 A--------------T--C--------------------------T-----G--C-----A-----A--------T-----------------------G-----A-----CC----------------------------A--------G--C---------------- 2101
A1.RU.11.11RU6950 T-----------G-----------G-----G-----------------G--G--C-----A--------G-----T------------C----------C-----A--G--T-----------------------------A--------G------------------- 2428
A1.RW.07.pR463F T-----------------C-----------G--------G--------------C-----A--------G-----------------------------------A-----TC-------------G--------------A--------G--C---------------- 2919
A1.SE.95.SE8538 T-----------------C-A--G------G--------------------G--C-----A--------------T--------C--------------G-----A--G--CC-------------------------------------G--C---------------- 2103
A1.TZ.01.A341 A-----------------C--------------------------------G--------A-----A--------T-----------------------G-----A--G--CC-------------------------------------G--C---------------- 2106
A1.UA.01.01UADN139 T-----------G-----CT----G-----G-----------------G--G--C-----A--------G-----T-----------------------C-----A-----T-----------------------------A--------G------------------- 2103
A1.UG.07.p191845 A-----A--------T--C-----G--------------------------G--C-----A-----A--------T--------------G--------------A-----CC-------------------------------------A--C---------------- 2940
A1.ZA.04.04ZASK162B1 T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A--------------------------------------------A-----T-----------------------------A--------G--C---------------- 2345
A2.CD.97.97CDKTB48 T-----------------CGA---------------------------------C--------------------------------G--------------C--A--G--A---------------------------T-A--------G--C-----------C---- 2242
A2.CM.01.01CM_1445MV T-----------------C-----------------------------------C--------------------------------G-----------------A-----A-----------------------------A--------G--C-----------C---- 2103
A2.CY.94.94CY017_41 T-----------------C--------------------------T--------C--------------------------------G-----------------A-----A---------------G-------------T--------G--C-----------C---- 2261
B.AR.04.04AR143170 ------------------------------G---C----------------------------------------T--------C--G-----------------------A---------------------------------------------------------- 2105
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------R-----------------------------------G--G-----------------------------------------------------M---------------------------------------------------------------- 2115
B.BO.09.DEMB09BO001 ------------GA-TG-------------------------------------------------------T-----------G-----------------C---------------G-------------------------------------------C------- 2273
B.BR.06.06BR1119 -----------------------------A---------G----------------T------------------------------------------------T--------------------------------------------------------------G- 2321
B.CA.07.502_1191_03 ------------G--------------------G-----------------------------------------------------------------------T------------C----------------------------------------C---------- 2331
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -------...--------------------------------C-----------------------------------------------G--G-----------T--------------------TA------------------------------------------ 2130
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------------------------A---------------------------------------------T-----------------------------T--------------------------G--------A---------------------------- 2276
B.CO.01.PCM001 ---------------------------------------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------------G-----T------------- 2109
B.CU.99.Cu19 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C---------------------------------------------- 2451
B.CY.09.CY266 ------------G--------A--------------------------------------A-AG--C-----T---------------------------------------C-------------G--------------A---------------------------- 2121
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 T-------------------------------------------------------------A-------------------A-------------------C--G-----------------------------------A-----A---------------------- 2142
B.DK.07.PMVL_011 --------------------------------------------------------------A------------T-----------------G-----------------------------------------------A---------------------------- 2269
B.DO.05.05DO_160884 ------------G--Y----M---------------G-----------------------A--------------------------R-----------------TK-------------------G------------T------------------------------ 2115
B.ES.09.P2149_3 ------------G--TG----------------------------------------------------------------------------------------------AC----------------------------A---------------------------- 2360
B.FR.08.DEMB08FR002 ------------G-----------------------------------------------------C--------------G-----------------------T-----A-----------------------------------------------C---------- 2266
B.GE.03.03GEMZ004 ------------------C-A-------------------------------------------------------------------------------------T-G--A--------------------G--------------------------C--C------- 2100
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------------------------M----------Y-----------------------------------------------TK-------------------------------------------------------Y------- 2105
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------------------------------C-------------------------A---------------------------------------------------Y--------------------------------------------------------- 2112
B.JP.05.DR6538 ------------------------------------------------------------------------------------------------------C--T-----------------------------------A-----------------C--------A- 2908
B.KR.07.07KYY4 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------G-------------------------------------------------- 2570
B.NL.00.671_00T36 ------------------C-----------------------------------------A-----------------------------------------C--T--G-----------------------------------C------------------------- 2469
B.PE.07.502_2649_wg8 ------------G--------------------------------T--------------------------T----------------------------------------------G---------------------------A---------------------- 2325
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------------------------------------------------------------R---------------------------------------------T-------------------------------------------A-----------C------- 2112
B.RU.11.11RU21n T--------------------------------------------T--------------------------------------------------------C--A-----------------T--------G--------A---------------------------- 2475
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------------------------------------------T--------------A---------------------A----------------------T-----------------------T--------C------A-A--------------C------- 2256
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------------------------------------------------------A--------------------------------G------------------C----------G---------------T-------------------Y---------- 2124
B.TW.94.TWCYS_LM49 T-----------------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------- 2903
B.UA.01.01UAKV167 ---------------------C----------------------------------T---------C--------------------------------------T-----------------------------------------------------C---------- 2130
B.US.11.ES38 ------------G-----C-----------------------------------------------------------------------------------C--T-----------G--------------------------C------------------------- 2839
B.UY.02.02UY_TSU1290 T-----------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------------------------------A---------------------------- 2106
B.VE.10.DEMB10VE001 ------------G--T--C--------------G-----G-----T-----------------G-----------------------------------------T--------G------------------------------------------------------- 2256
B.YE.02.02YE507 ---------------T--------------------------------------------------------------------C--G------------------T--------------------------------------------------------------- 2121
C.AR.01.ARG4006 T-----A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------G-----T--------C--------G--------C--A--------------------------G-----------C-----G-----------------A- 2088
C.BR.07.DEMC07BR003 ------A--G--------------G-----------------------G-----C-----A--------------T-----------------G--------C--A--------------------------G-----------------G-----------------A- 2236
C.BW.00.00BW07621 ------A--G--G--------A--G--------------------T--G-----C-----A--------------T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G------------------- 2257
C.CN.98.YNRL9840 ------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A-----------T--T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G------------------- 2088
C.CY.09.CY260 ------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------------T--------------------------C--G--------G-----------------G-----G--A--------G------------------- 2127
C.ES.07.X2118_2 ------A--G--G--------------------------------T--------C-----A--------------T-----G--------------------C--A--------------------------G-----------C-----G------------------- 2320
C.ET.02.02ET_288 ------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------------T-----------------G--------C--A--------------------------G------T-A-----A--G-----------C------- 2106
C.GE.03.03GEMZ033 T-----A--G--G-----------G-----G-----------------G-----C-----A--------------T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------C--------C- 2085
C.IL.98.98IS002 T-----A--G--------------G-----------------------G-----C-----A--------------T--------C--------G--------C--AT-------------------------G--------A---A----G-----------C------- 2238
C.IN.03.D24 ---T--A--G--------------G-----------------------G-----C-----A-----------T-----------C-----------------C--A--------------------------G-----------------C--C--G------------- 2940
C.KE.00.KER2010 ------A--G--------------G-----------------------G-----C-----A--------------T-----G--------------------C--A--------G-----------------G-----------------G------------------- 2085
C.MM.99.mIDU101_3 ------A--G--G-----------G-----------------------G-----C--C--A-----------T--T----------T---------------C--A--------------------------G-----G-----------G------------------- 2255
C.MW.93.93MW_965 ------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--G-----------T--------------------------C--A--------------------------G-----G-----------G------------------- 2091
C.SN.90.90SE_364 ------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A-----------T--T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G------------------- 2073
C.SO.89.89SM_145 ------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A-----C--------T-----G--------------------C--A--------------------------G-----------------G-----------C------- 2125
C.TZ.02.CO178 ------A--G--G-----------G--------------------T--G-----------------C--------T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G-----------------C- 2085
C.US.98.98US_MSC3018 T-----A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------------T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G------------------- 2079
C.UY.01.TRA3011 T-----A--G--G-----------G-----------------------G-----------A-----------T--T-----------------G--------C--A--------------------------------------------G-----------------A- 2076
C.YE.02.02YE511 ------A--G--------------G-----------------------G-----C-----A--------------T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G------------------- 2079
C.ZA.10.DEMC10ZA001 T-----A--G--------------G-----------------------G-----C--C--A--------------T-----G--------------------C--A--------------------------G-----G-----------G-----------------C- 2244
C.ZM.02.02ZM108 ------A--G-----------A--G-----------------------G-----C-----A--------------T--------------------------C--A------------C-------------G--------A--------G--------C---------- 2873
D.CD.83.ELI ---------------------C--G-----------------------------------------------T--------------------------G-----T------C-G------------------------------------------------------- 2450
D.CM.10.DEMD10CM009 T-----------------------G-----------------------------------------------------------C--------------------T------C-G-----------------------G------A-A---------------------- 2279
D.CY.06.CY163 T--------------------G--G-----G-----------C--------------------------------------------------------------G------C-G--------------------------------A---------------------- 2112
D.KE.97.ML415_2 ------------------------G--------G-----------------------------------------------G------C----------------T------C----------------------------------------------C---------- 2370
D.KR.04.04KBH8 ------------G-----------G-----------------------------------A--------------------------G-----------G--C--T------C-------------------------------------------------C------- 2863
D.SN.90.SE365 T-----------------------G-----------------------------C-----A--------G-----------------------------G-----A--G--T--G-----------G--------------A---------------------------- 2921
D.TD.99.MN011 T-----------------------G--------------------T-----------------------------------------------------G-----T------C-G-----------------G--------A---A-A---------------------- 2128
D.TZ.01.A280 T-----------------------G-----------------------------------------------T---------------C----------G-----T------C--------------------------T-------------------C---------- 2105
D.UG.08.p191859 ---------------T--------G-----------------------------------------------------------C---C----G--------C--T-----------G-----------------------A---------------------------- 2922
D.YE.02.02YE516 T-----------------------G--------------------T-----------------------------------------------------------T------C-G-----------------G-----------------------C------------- 2115
D.ZA.90.R1 ---------------------------------------------------------------------G--T--T--------A--G-----------G--C--T------C-G------------------------------------------------------- 2250
F1.AO.06.AO_06_ANG125 T--------------------------------G-----------T--------------A-----------T--T------------C--A-------------T---AA---------------G--------------------A-AA------------------- 2007
F1.AR.02.ARE933 T-----------------------------G-----------C-----------------A-----------T--T-----G-----------------------T-----A--------------G-----------------------G------------------- 2198
F1.BE.93.VI850 --------------------G---------G----------------A------------A-----------T--------G-----------------------T--------------------G-----------------------G------------------- 2241
F1.BR.07.07BR844 A------------A---------G------------------C-----G-----------A-----------T--T-----G-----------------G--C--T-----------------C--G---------A----A--------G------------------- 2685
F1.CY.08.CY222 T-----------------C--------------------------T--------------A-----------T--T-----------------------------T--------------------G------------T----------G------------------- 2097
F1.ES.11.DEMF110ES001 ------------------------------G--------------T--G-----------------------T--T-----G--------------------C--T-----T--------------G---A-------------------G-----------C------- 2240
F1.FI.93.FIN9363 ------------------------------G--G--------------------C-----A-----------T--T-----G-----------------------T--------------------G-----------------------G------------------- 2233
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------------------------------------------T--------------A-----------T--T-----------------------------T--------------------G--------------A--------G------------------- 2106
F1.RO.96.BCI_R07 ------------G-----------------G--------------T--------------A--------G--T--T-----------------------------T--------------------G------------T----------G------------------- 2928
F1.RU.08.D88_845 ---------------T---T-------------------------------------C--A--------G--T--T--T--G-----------------------T--------------------G-----------------------G------------------- 2363
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------------G---------------------C-------------G-----------A-----------T--T-----G------C-------------C--G--------------------------------------------G------------------- 2251
F2.CM.97.CM53657 ------------G-----------------------------------------------A-----------T--T-----G--------------------C--T-----------------------------------A--------G------------------- 2094
G.BE.96.DRCBL -----------------------G------------G--------------G--C-----A--G-----------------G--C-C------------T-------GG---------C------G---------------A--------G------------------- 2868
G.CM.10.DEMG10CM008 T-----------------------------------------C--------G--C-----A--------------------G--C--------------T-----T--G---------C----------------------A--------A-----------------C- 2285
G.CN.08.GX_2084_08 ------------------------------------G-----------------C-----A--------------------G--C--------T-----T--------G----------------G---------------A--------A------------------- 2144
G.CU.99.Cu74 ------A--G-----------------------------------------G--C-----A--------------T-----G--C--------------T--C-----G--------------------------------A--------G------------------- 2508
G.ES.09.X2634_2 ------------------------------------G-----C--------G--C-----A--------G-----------G--C--------------T-----------T-----------G-----------------A--------G--------C--------G- 2387
G.GH.03.03GH175G ------------------------------------------------------C-----A-----------------------C--------------T--------G-----G----------G---------------A--------A--------C---------- 2944
G.KE.93.HH8793_12_1 -----G------G--------------------------------T-----G--C-----A-----------------------C--------------T-----T--G--------------------------------A--------G-----C------------- 2305
G.NG.09.09NG_SC62 ------------G--------------------G--G--------------G--C-----A--------------------G--C--------C-----T--------G---------------------A----------A--------A------------------- 2096
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B.FR.83.HXB2 CATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAATAAGAGAACTCAAGACTTCTGGGAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTAAAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTC 2904
Pol __I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L__N__K__R__T__Q__D__F__W__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__S__V__
G.PT.x.PT3306 ------------G-------------------G------------------G--C-----A--------------------G--C--------------T------T-G-----------------------------G--A--------G--------C--------G- 2844
G.SE.93.SE6165_G6165 ------------G-----------------------G--------------G--C-----A--------------------G--C--------------T-----T-----------------------------------A--------G------------------- 2301
H.BE.93.VI991 ------A--G--GA---------G---------------G--------------------A-----------------------A--G-----------------A--------------------G------T----------------G-G---------------C- 2293
H.BE.93.VI997 ------A--G--G--------------------------G--------------C-----A--------------------------G-----------------A---------------------------T----------------G-----------------C- 2228
H.CF.90.056 ------A--G--G--T-----------------------G--------------C-----A--------------------------G--------------C--A---------------------------T----------------G-----------------C- 2251
H.GB.00.00GBAC4001 T-----A--G--G--------------------------G-----------G--C-----A--------------------------GC-------------C--A-----------------C--------------------------G-----------------C- 2422
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----------------------------------.----------T--G--G--C-----A--------------------------------------------A--------------------G-----------------------A-----------------C- 2098
J.CM.04.04CMU11421 ---------------------------------------------T--------C-----R--------------Y-----R--G--G-----------------A-----------G--------R-----C-----------------G--Y--C-----------C- 2410
J.SE.93.SE9280_7887 ---------------------------------------------T--------C-----A--------------------------G-----------------A--------------------------C-----------------G-----------------C- 2218
J.SE.94.SE9173_7022 ---------------------------------------------T--------C-----A--------------------------G-----------------A--------------------------C-----------------G-----------------C- 2219
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------------------------T---------------T--------C-----A-------C------------------------G-----------A-----------------------------------------A--G-----------------C- 2100
K.CM.96.96CM_MP535 ---------------------------------------------T--------C-----A--------------------------------------------A-----A--------------------------------------G-----------------C- 2100
01_AE.AF.07.569M T-----------G-----C--C-----------------------------G--------A--------------T-----------------------G-----A-----A-----------------------------A--------A------------------- 2110
01_AE.CN.09.1119 T-----------G-----C--C--------G---C----------------G--C-----A--------G-----T-----------------------G-----A-----T-----G--A--G-----------------A--------A-----------C------- 2138
01_AE.HK.04.HK001 T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A-----C--G-----T------A-------------------C--A-----T-----------------------------A--------A------------------- 2266
01_AE.JP.x.DR0492 T-----------GA----CGAC-G------G--------------------G--C-----A--------G-----T-----------------------G-----A-----T-----------------------------A--------A------------------- 2916
01_AE.TH.04.BKM T-----------G-----C--C-----------------------------G--C-----A--------G-----T-----------------------G-----A-----T---------GC------------------A--------A------------------- 2856
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 T-----------G--TG-C--C--------G-----------C--------G--C-----A--------G-----T-----------------------G--C--A-----T-----------------------------A--------A------------------- 2325
01_AE.TH.90.CM240 T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A--------G-----T-----------------------G-----A-----T-----------------------------A--------A------------------- 2478
01_AE.VN.98.98VNND15 T-----------G---G-C--C--------G--------G--C--------G--C-----A--------G-----T-----------------------G-----A-----T-----------------------------A--------A------------------- 2159
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ---------------T--C---------------C----------T--------C-----A-----------T--------GA-A--------------T--------G--A-----------------------------A-----A--G------------------- 2275
02_AG.ES.06.P1261 ------------G--T-----------------------------------G--C--------------------------G--C--------------T--C--------A-----------------------------A--------G------------------- 2341
02_AG.FR.91.DJ263 ---------G-G---T--------------------------------------C-------------------C------G--C--------------T--------G--A-----------------------------A--------------------------C- 2252
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------------TG-------------------------C-----------C-----------------------------C--------------T-----------A-----------------------------A--------G------------------- 2928
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------T-----C--------------------------------C--------------------------G--C--------------T--------G--A------G----------G-----------A--------G------------------- 2899
02_AG.NG.x.IBNG ------------G--T--------------------------------------C-----------------T--------G--C--G-----------T--------G--A--------------------------G--A--------G------------------- 2429
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 T-------G------T-----A--------------------------------C--------------------------G--C--------------T--------G--------------------------------A--------G-----------------G- 2101
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------------TG-------------------------------------------A--------------------G--C---C----------T-----------A-----------------------------A--------G------------------- 2101
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---------------T--------------------------------------C--------------G-----------G--C--------------T-----A--G--A-----------------------------A-----A--G-----------------A- 2094
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------------------------------G------------------------------------------------------------C--T-----------------------T---------------------------------------- 2130
04_cpx.CY.94.94CY032_3 T-----------------C-----------------------------------C-----A--------G-----------------G-----------G--C--A-----------G---------------------T----------G------------------- 2270
05_DF.BE.x.VI1310 ------------G----------GG-----------------------------------------------T--T--------------------------C--G--------------------G---A-------------------G------------------- 2286
06_cpx.AU.96.BFP90 T--------------T--------------------------------------------A--G-----------T-----------------------------T--T-----G--G---------------------T----------G---------------A--- 2932
07_BC.CN.98.98CN009 ------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A-----------T--T--------C-----------------C--A-------------G------------G-----------------G------------------- 2236
08_BC.CN.06.nx2 ------A--G--G-----------G--------G--------------G-----C-----A-----------T--T--------------------------C--A--------------------------------C-----------------------C------- 2838
09_cpx.GH.96.96GH2911 T-----------G-----C-----G-----------------------------------A--------G--T-----------------G--------------A--G--TC--------------------------T----------G-----------------C- 2106
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------------G--------------------------------------------------T------------C----------------T------C--------------------------------------------------------- 2283
11_cpx.CM.95.95CM_1816 T-----------------C--------------------T-----T--------C-----A--------------------------------------------A--G-----------------------------------------G-----------------C- 2268
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------------------G-----------------------------A-----------T--T-----G--G--------------G-----T-----------------------------------A--------G--------C--------C- 2909
13_cpx.CM.96.96CM_1849 T---------------------------------C----T-----T--G-----C-----A--------------------------------------------A-----T--------------------------------------G-----------------C- 2309
14_BG.ES.05.X1870 ---------------------------------------------------G--C-----A--------------------G--C--G-----------T------T-G-----------------------------G--A--------G--------C--------G- 2371
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A--G-----G--T--T--------G--------G-----G-----A-----T-----------------------------A-T------A------------------- 2303
16_A2D.KR.97.97KR004 T-----------------C---------------C-------------------C--------------------------------G-----------------A-----A-------T---------------------A------A-G------------------- 2267
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------------------------------C-------------------------A-----------T-----------------------------------T--------------------------C---------------------------------- 2118
18_cpx.CU.99.CU76 ------------------------------------------------------------A-----------T--T-----------G-----G-----------T--T------------------------------T----------G------------------- 2209
19_cpx.CU.99.CU7 ------------------------G-----------G-----------------------------C--------------------------------------T------C----G---------------------T-------A---------------------- 2130
20_BG.CU.99.Cu103 ---------G-----------------------------------------G--C-----A--------------------G--C--------------C--------G--------------------------------A--------G-----------C------- 2370
21_A2D.KE.99.KER2003 T-----------G--------C--G---------C-------C-----------------------------T-----------C--------------------T---R--C-G--------------------------A-----------------------G--C- 2109
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY T-----------------C-----------------------------------C-----A--------G-----T-----------------------G-----A--G--A--------------------------G-----------G--------C---------- 2112
23_BG.CU.03.CB118 ------------GA----------G-----------------------G--------------------------------G--C--------------T--C-----G--T-----------------------------A--------G------------------- 2347
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------------------G-----------------------G-----A---------------------------------------------------T----------------------------------A--------G------------------- 2355
25_cpx.CM.02.1918LE ---------G-----T-----------------------------------G--A-----A-----------T--------G--C--------------T--------G--TC--------------------T-------A--------G------------------- 2112
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 T-----------------C--------------------------T-----G--C-----A-----------T--------------------------------A-----T-----------------------------A-----------------C---------- 2909
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----G---------------------------------T-----T--G-----C-----A--------------------------------------------A------------------------A----------A--------G-----------------C- 2895
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------------------------------------G--------------------------------------------------------------------------G------------------------------------------- 2270
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------------------------------------------------------A---------------------------G---------------------C-------------G------------------------------------------- 2305
31_BC.BR.04.04BR142 ------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------------T-----------------G--------C--A-----------------C--------G-----------------G-----------------A- 2376
32_06A1.EE.01.EE0369 T-----------G--T--------------------------------------------A--G-----------T-----------------------------G--T-----G--G---------------------T----------A-----------------C- 2539
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------G-----C--------------G-----G-----T--------------A--------------T-----G-----------------------------------------------------------A--------A--------C---------- 2205
34_01B.TH.99.OUR2478P T-----------G-----C--A--------G--------------------G--C-----A--------G-----T-----------------------G-----A-----T----------G---G-----------C-----C-----------------C------- 2106
35_AD.AF.07.169H T-----------G-----C--------------------G-----T--------C-----A-----------T--T--------C--GC----------G-----A--G--C-----------------------------A--------G------------------- 2104
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----G---------T--------------------------------------C-----A--------------------G--C--------------T--------G--A-------------G---------------A--------G------------------- 2109
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------------------------------------------------G--C-----A--------------------G--A--------C-----C-----T--G--A-------------G---------------A--------G--C--------C------- 2094
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------G------G-----------------------Y-----------------A- 2327
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------------------------A-G---C-------------------------------------------------------------------------------T--G-----------------------G-----------C---A--- 2381
40_BF.BR.05.05BRRJ055 T-----------GA---------G---------------------------------------------------------------G--------------------------------------G-----------------------A------------------- 2387
42_BF.LU.03.luBF_05_03 T-----------------------------G-----------------------------R--------------T------------------------------------C--------------------------------------------------------- 2442
43_02G.SA.03.J11223 ---------------------------------G--G-----------R--G--C-----A--------------T--------C--------C-----T--------G--------R--------------------------------A------------------- 2429
44_BF.CL.00.CH80 ---------------------C--------G-----------------------------A-----------T--T-----G-----G-----------------T--------------------G-----------------------G------------------- 2346
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------GA-T--------------------------------------------A-----------T--T-----------------------------T--T-----G------------------------T----------G-----------------C- 2890
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------------------------------------------------------A-----------T--T-----------------------------T-----T-------------GG-----------------------A------------------- 2342
47_BF.ES.08.P1942 ---------------------A-----------------------T--------------A-----------T--T-----G-----------------G-----T-----A---------------------------T-A--------A------------------- 2343
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------------C--------------------------T--------------A---G-------T--------------G-------------------------------------G---C---T----C-----------------------C------- 2109
49_cpx.GM.03.N26677 ---------------T--------------------------------------------A-----------T--T-----------------------------T--T------------------------------T-A--------G-----C-----------C- 2327
51_01B.SG.11.11SG_HM021 T-----------G-----------------------------------------G--------------G--T---------------C----------------G-----------------------------------------------------C---------- 2111
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A--------C-----T--------------G--------G-----A-----T-----------------------------A--------A------------------- 2218
53_01B.MY.11.11FIR164 T-----------G--TG----C--------G--------------------G--C-----A--------G-----------------------------G-----T-----T-----------------------------A--------A------------------- 2244
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------GA---------G---------------------T--------------A-----------T------------------------------------------G-G-----------TA-G-----T-----------G-----------C------- 2306
55_01B.CN.10.HNCS102056 T-----------------C--C--------G-----------C--------G--C-----A--------G-----T-----------G-----------G-----A-----T-------G---------------------A-----A--A------------------- 2214
O.BE.87.ANT70 T-----A--G-----TG-------------------G--------T--G---T-A-----------A-----G--------G--A--GC----T--C--------G-GG--T--G--GC-A--GC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG-- 2958
O.CM.91.MVP5180 T-----A--G-----T--C-----G-----------G-----C---------T-A-----A-----A-----T--------G--G--------T--T--------A-GG--T-----GC-A-GGC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TGC- 2933
O.CM.98.98CMA104 T-----A--G-----T--------G--------------------T------T-A--C----A---A-----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T-----G--A--GC----T--T-----CT-A--------A-----T-----C---TG-- 2390
O.FR.92.VAU T-----A--G-----TG-A-----G-----------G-----C---------T-A--C--A-----A-----T-----------G--G-----T--C--------A-GG--T-----GC-A---C----T--T-----CT-A-----AAAA-----------C---TGC- 2470
O.SN.99.99SE_MP1299 T-----A--G-----T--C-----G--------GC-G-----C--T--G---T-A--C--------A-----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T-----GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A--C--T-----C---TGC- 2957
O.US.10.LTNP T--------G-----T--------G-----------------C--T--G---T-A--C--------A--------------G--A--G-----T--C--------G-GG--T------C-A---C----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG-- 2879
O.US.97.97US08692A T-----A--G-----T--------G--------R--G-----C--T--G---T-A--C--------A-----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--TY----GC-A--G-----T--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC- 2355
N.CM.02.DJO0131 T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-----A--G--C-----T--T--------A--GC-------T--------A-----A---C-G--------------------T--A-----A--A-----T---------TG-- 2410
N.CM.04.04CM_1015_04 T----GA--G-----T--C--C------------------------------T-A-----A--G--C--------T--------G--GC-------T--------A-----A-----GC-------G-----------C--A-----A--A-----T---------TG-- 2409
N.CM.06.U14842 T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A--C--A--G--C-----T--T--------A--G--------T--------A-----A-----GC-------------G-----TT-A-----A--A-----T---------TG-- 2411
N.CM.95.YBF30 T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-----A--G--C-----T--T--------G--GC-------T--------A-----A-----GC-------------G-----TT-------A--A-----T---------TG-- 2498
N.CM.97.YBF106 T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-----A--G--C-----A--T--------G---C-------T--------A-----A-----GC-------------------TM-A-----A--A-----T---------TG-- 2496
N.FR.11.N1_FR_2011 T----GA--G--R--T--C-----------------G---------------T-A-----A--G--C-----T--T--------K---Y-------T--------A-----AY----G------------A-------YT-A-----A--A-----T---------TG-- 2305
P.CM.06.U14788 A-----A--G-----TG-C-GC--G-----G-----------C-----------A-----A-----A-----T-----------C-----G--R--C--T-----A-G---TC-TC-G--A-GR--------G--CA--T-A-----A--R-----T-----C--CTGY- 2375
P.FR.09.RBF168 A-----A--G-----T--C-GC--R-----G---------K-C-----------A-----------A-----T--T--------A--GH-G-----C--T-----A-G---TC-T--G--R-GR--------G------T-A--------G-----T-----C--CTG-- 2939
CPZ.CD.06.BF1167 T--T--A--G-----------A-----------------------T-----G--C-----A--G--A-----T--T-----G--A-----------------C--A----------------G----GTCA-T--T--GT-------T--G-----T---------A-C- 3006
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A--T--------G-----C--C------------C-T--T-----------------------G--------A--T--------A---C-G--C--------C--A--T--------G--------------------CT----------A-----C---------TG-- 2446
CPZ.GA.88.GAB1 A--C--A--G--------------------------------C-----------A-----------A--------T--------G--G-----C-----T--C--A--------------------------G------T-A-----A--A-----C--C--C--TTG-- 2965
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 A--C--------G---TC-T----------G--G-----G--C---------T-A-----A-----A--G--T--------GT-A---C----G--------C--T-----A----------G----GTG--------T--------A--G-----T--------CA--- 2545
CPZ.US.85.US_Marilyn T--C--A--G-----T--C-----------------------C--T------T-A-----A--G--A--------------------G-----C--------C--A-----A-----G-------G------------C--A-----A--G-----C--------TTG-- 2964
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B.FR.83.HXB2 CCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAACAATGAGACACCAGGGATTAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAACAAAAT 3074
Pol P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N__N__E__T__P__G__I__R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K__Q__N_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -T---------A----T--A-----------G--C-------------C------------------A--C--G-----------------------A-----------------------------G------------------C-------C-A----GC-A----- 2282
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -T---C----GAG------A-----------G--C--------------------------------A--C--G-----------------------A--------------------------T--GGC------------------------C-------C---G--- 2279
A1.ES.06.X2110 -T------A-------T--A-----------G--C--------------------------------A--C--G--------T--------G--------------------C--G-----------G--------------------------C------TT-A----- 2312
A1.IT.02.60000 -T---------RG---Y--R--------------C--T----------Y---------------------Y-----------------------------------------C--------------G--------------------------Y------TM------- 3079
A1.KE.06.06KECst_001 -T---C-----AG---T--A--A-----------------------C-C---T--------------AG-C--------------------C-----------------------------------G--------------------------C------GC-AG---- 2271
A1.RU.11.11RU6950 -T---------AG------A--------------C--T-----A----A---------------------C-----------------A--------------------------------------G--------------------G-----C------TT-A----- 2598
A1.RW.07.pR463F -T------A----------A--------------C--------------------------------A--C--G-----------------------------------------------------G--------------------------C------TC------- 3089
A1.SE.95.SE8538 -T--------GAG---T-----------C--G--C--------C----C------------------A--C--G--------------------------------G--------GT-G--------G--------------------------C------TC-A----- 2273
A1.TZ.01.A341 -G--------------T--A-----------G--C-------------CC-----------------A--C--G--------T--------------------------------------------G--------------------------C------TC-A----- 2276
A1.UA.01.01UADN139 -T---------A-------A--------------C--T-----A-----------C-----------A--C-----------------A---------------------------T----------G--------------------------C------TT-A----- 2273
A1.UG.07.p191845 -T---------AG---T--A--A--------G--C-------------C------------------A--A--G-----A--------------------G--------------------------G--------------------------C------TC-A----- 3110
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -T--------------T--A--------------C-------------C------------------AG-C--G-----A-----------------------------------------------G--------------------------C------TC------- 2515
A2.CD.97.97CDKTB48 --C--C----------------A-----------C--------------------------------A-----G--------------A--------------------------------------G------------------C----T--C-----GGC-AG---- 2412
A2.CM.01.01CM_1445MV -----T-------------A--A--------------A-----------------------------AG----G--------------A--------------------------------------G----------T---------------C-------C-A----- 2273
A2.CY.94.94CY017_41 -----C-------------A--A-----------C-------------CC-----------------AG----G--------------A--------------------------------------G--------------G-----------C------TC-A-G--- 2431
B.AR.04.04AR143170 -----------AG-------------------------------------------------------------------------------------------------------T-G-----T--------------------------------------------- 2275
B.AU.04.PS1038_Day174 --------A----A-----------------------Y----------C------------------------------------------------R-----------G--------------------------------G--------------------------- 2285
B.BO.09.DEMB09BO001 -T------A----A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------- 2443
B.BR.06.06BR1119 -----C----------T--------------------------C----C---------------------------C-----------------G--------------G---------------------------------------------------C-------- 2491
B.CA.07.502_1191_03 ----GT-----------------------------------------GC---T-----------------A--------A--------------------------G---------------------TA---------------------A------------------ 2501
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 --------A-------------------------C--T----------C------------------------G-----------------------A--------------------------T---GC---------------------------------------- 2300
B.CN.10.DEMB10CN002 --------A-------------------------------------------------------------C--------------------------A-------------------------------------------------------------A---------- 2446
B.CO.01.PCM001 -------------T--------A-----------------------C---------------------G-----------------------------------------------------------T----------------------------------------- 2279
B.CU.99.Cu19 --------A----A-----A----------------------------C------------------A--C--G-----------------------------------G------------------T----------------------------------------- 2621
B.CY.09.CY266 --C----CCC------------A--------------T-----C-----------------------------------A-----------C------------------------------------T-----------------C-G--------------------C 2291
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------------T--------------------C---------------------------------GC------------------------------------------------------T---TA------------------------C--------------- 2312
B.DK.07.PMVL_011 -----C------------------------------------------C---T--------------------------------------------------------G-----------C-------------------G------------------------G--- 2439
B.DO.05.05DO_160884 --------A-R--------------------------------------------------------------------------------------A--------G-----------------------C--------------------T------------------ 2285
B.ES.09.P2149_3 -----A-----A-------------------------------------------------------A--------C------------------------------------------------------------------------A---------A---------- 2530
B.FR.08.DEMB08FR002 --------A--------------------------------------G-------------------A-----G--------T--------------------------------------------------------------------------------------- 2436
B.GE.03.03GEMZ004 -------------A-----A--------------C--T----------C------------------------------------------G--------------------------------------C-----------------------C--------------- 2270
B.HT.05.05HT_129389 -T------A----------------Y--------Y--------------------------------A-----------------------K--W------------------------------------------------------------------R-------- 2275
B.JM.05.05JM_KJ108 --------A-------------A-----A--------T-----A--------------------------Y-----------------------------------------G---------------TA------------------G--------------------C 2282
B.JP.05.DR6538 --------A----------A--------------C------------G--------------------------------------------------------------------------------T----------------------------------------- 3078
B.KR.07.07KYY4 -----------------C-----------------------------G-------------G----------A---C-------C-----------G---G---------------C-G--------------------------------------------------- 2740
B.NL.00.671_00T36 --------A---------------------------------------C---------------------------------T-----------------------------------------------------------------------C--------------- 2639
B.PE.07.502_2649_wg8 --------A----A--T--------C-----------------C-----------------------------------------------------------------C--------------------------------G--------------------------- 2495
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------A----------------C-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----C-----G------ 2282
B.RU.11.11RU21n --------CC---T-----A----------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------T------------------ 2645
B.TH.07.AA040a_WG11 -T------A--------------------------------------G--------------------------------------------------------------------------------TC---------------------------------------- 2426
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------A----A-----------------------T----------C------------------A-----------------------C------------------------------------------------------------------------------ 2294
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------A----------A-----------------------------------------------------------------------C--T----------------------------------------------G---------------------------- 3073
B.UA.01.01UAKV167 -------CA----------------C-----------------C-----------------------A-------------------------------------------------------------------------G---------------------------- 2300
B.US.11.ES38 -----TG----AG---------------------C-----------------------------------------------------------------------------------------------------------G--T------------------------ 3009
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------A----A--------------------C-------------C------------------------------------------C--------G-----------------------T--------------------------------------------- 2276
B.VE.10.DEMB10VE001 -----T----------T--A----------------------------C------------------AG-----------------------------------------------------------GC---------------A-----------------------C 2426
B.YE.02.02YE507 ------------CA-----A-----C--------C--T---------T----------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------- 2291
C.AR.01.ARG4006 -T--------------T-----A-----------C-----------------------A--------------------A--T---------------------------------T-G--------G-----Y-----------------A--C-----GGC------- 2258
C.BR.07.DEMC07BR003 -T---C-----AG---T--A--A-----------C-----------------------A--------------------A--T--------G--------------------------G--------G--C--T--------------------C-----GGC------- 2406
C.BW.00.00BW07621 -TC--------A-T--------A-----------C-----------------------A--------------G-----A--T-----T--------------------G-----------------G-------------G------------C-----G-C------- 2427
C.CN.98.YNRL9840 -T---T------G---------A-----------C-----------------------A--------------G-----A--T--------------------------------------------G-------------G------------C-----GGC------- 2258
C.CY.09.CY260 -T----------R---------A-----------C----------------------CA-----------------Y--A--T--------------------------------------------GT-------------------------C------GC------- 2297
C.ES.07.X2118_2 -T---------AG------A--A--C--------C--------------------------------------G-----A--T--------A-----------------------------------GT------------G------------C------GC---G--- 2490
C.ET.02.02ET_288 -T---------AG---------A--C--------C-------------C---------A--------------------A--T-----------------------------------------T--G--------------------------C------GC-A----C 2276
C.GE.03.03GEMZ033 -T--------------T-----A-----------C-----------------T-----A--------------------A--T--------C-----------------------------------G--------------------------C-----G-C-AG---C 2255
C.IL.98.98IS002 -T--------GAG---------------------C-----------------------A--------------------A--T-----A---------------------------T-------T--G--------------------G-----C--C--GGC------C 2408
C.IN.03.D24 -T---T----------------A-----------C-------------G---------A--------------------A--T--------------------------G-----------------GT-------------------------C------GC------- 3110
C.KE.00.KER2010 -T------A--A----------A-----------C-------------G---------A--------------------A--T-----------------T--------------------------G------------------C-------C------GC-A-G--- 2255
C.MM.99.mIDU101_3 -T---T----------------------------C-----------C-----------A--------------G-----A--T--------------------------------------------G-------------G------------C-----GGC------- 2425
C.MW.93.93MW_965 -T---------A----------A-----------C--------------------------------------------A--T-----------C--------------------------------G-------------G------------C-----GGC------- 2261
C.SN.90.90SE_364 -T----------G---------A-----------C-----------------------A--------------------A--T---------------------------------T-------T--G------------------C-------C-----GGC------C 2243
C.SO.89.89SM_145 -T----------G---------A-----------C-------------C---------A--------------------A--T--------------------------------------------GT------------G------------C------GC-A----- 2295
C.TZ.02.CO178 ------------G---------------------C-------------C------------------------------A--T--------------------------------------------G--------------------------C-----GGC------- 2255
C.US.98.98US_MSC3018 -T------A-------------------------C-------------C---T-----A--------------------A--T--------------------------------------------G----------T------TC-------C-----GGC------- 2249
C.UY.01.TRA3011 -T--------------T-----A-----------C-------------C---------A--------------------A--T-----------------------------------G--------G-----T--------------------C-----GGC------- 2246
C.YE.02.02YE511 -A------A----A--------A-----------C-----------------------A--------------------A--T--------------------------------G-----------G--------------------------C------GC------C 2249
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -T----------G---------A-----------C-----------C-----------A--------------------A--T--------------------------------------------G--------------------------C------GC------- 2414
C.ZM.02.02ZM108 -T--------G-----------A-----------C-----------------------A-----------------------T--C--T--------A--G--------------------------GT-------------------------C-----G-C-A----C 3043
D.CD.83.ELI -------------T--T-----A-----C--C---------T-------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------C--------------- 2620
D.CM.10.DEMD10CM009 -A------A----A--T--A-----C--A-----C-------------C---------------------------------------------------------------------G---------T-C--T-------------------------AG--G------ 2449
D.CY.06.CY163 -------------T--T--------C--------C-------------C------------------------G--------------------------------------------G---------T----T-------------------------A---G------ 2282
D.KE.97.ML415_2 -----C----------T--A--A-----------C--------------------------------A-----------------------------A--G--------------------------------------------------A-------------G---- 2540
D.KR.04.04KBH8 ----------------T--A--------C-----C--------------C--------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------- 3033
D.SN.90.SE365 -----C-------T--T--A-----------------T----------C------------------------------------------C----------------------AG--------------------------------------C--------TA----- 3091
D.TD.99.MN011 ---------C---T--T--A--A--C--------C--T-------------------------------C---------------------------A--G-----G-----G---------------T----T-----------------T--C--C------------ 2298
D.TZ.01.A280 --------A----T--T--A--------------C-----------C-C---------------------------------------------------------------------------T--------------------------A--C--------------- 2275
D.UG.08.p191859 -----T----------T--A--A-----------C--------------------------------A-----------A-----------------------------------T------------T----------------T-----A------------------ 3092
D.YE.02.02YE516 -T---------AGT--T--A-----C--------C-------------C------------------------------------------------A--G-----G---------------------T-C--T--------------------C--------------- 2285
D.ZA.90.R1 -----TG---------T--------------------------------------------G-----------------------------------------------------G------------T-------------------------C--------------- 2420
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------A-G--G-----------C---------------------G-C------A----------A----A---C--------------------A------------------------------T----------------A--------C-------C-A----- 2177
F1.AR.02.ARE933 ----------G--T-----------C--------C------------G-C-----------------A--------C--------------------A--G-----------------------T---T-------------------------C-------C-A----- 2368
F1.BE.93.VI850 --------A-G--T----A------C--------C------------G-C--------------T--A-----G--C--------------------A------------------------------T-------------------------C-------TGA----C 2411
F1.BR.07.07BR844 --------A-G--T-----------C--------C------------C-C-----------------A-----G--C--------------------A-----------------------------------------------------C--C-------C-A----- 2855
F1.CY.08.CY222 -T------A-G--G--------A--C-----------T---------C-C-----------T-----A--C-----C--------------------A--------------------------T--------T--------------------C------GT-A----- 2267
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------A-G--G-----------C--------C------------C-T--T--------------A-----G--C--------------------A--------------C---------------T----------------T-----T--C------GC-A----- 2410
F1.FI.93.FIN9363 --------A----T-----------C--------C------------G-C-----------------A-----G--C--------------------A------------------------------T-------------------------C-------C-AG---- 2403
F1.FR.96.96FR_MP411 --------A-G--G-----------C--------C------------C-C-----------------A--C-----C--------------------A--G--------------------------------T-----------T--------C------GC-A----- 2276
F1.RO.96.BCI_R07 --------A-G--G-----A--------------C------------C-C-----------------A--C-----C--------------------A------------------------------TAC-----------------------C-------C-AG---- 3098
F1.RU.08.D88_845 -T------A-G--G-----------C-----------------------C--------------------------Y-----------A--C-----A-----------G------------------TC-------------------A----C-------C-A----- 2533
F2.CM.10.DEMF210CM007 -T------A-G--G--T--A-----C--------C--------------C-----------------A------------------------------------------------------------------------C-T-----------C------GC-A----- 2421
F2.CM.97.CM53657 --------A-G--G-----------C--------C--------------C-----------G-----A-----------------------------------------G--------------------------------------------C------GT-A----- 2264
G.BE.96.DRCBL -T---------A----T--A--A-----------C--T----------C---T--------------A----------------T.......--------------------------------T--G--------------------------C-------C------- 3031
G.CM.10.DEMG10CM008 -T---------AGT--T--A--------------C--T---------G----T-----A-----------------------------------------------------------------T--GT------------G------------C--------GA----- 2455
G.CN.08.GX_2084_08 -----------A-T-----A--------A-----C--T--------------T--------------R-----------------------------A--R--------------------------G-------------R---------A----------T-A----- 2314
G.CU.99.Cu74 --------A-------T--A--------------C--T--------C-C---T-----------------------------T-----------------------------------------T--G--C--T--------------------C--------------- 2678
G.ES.09.X2634_2 -----------AG---T--A--A-----------C--T--------------T----C------------------------------A--C--------------------------------T---T--------------------A----C-------T-A----- 2557
G.GH.03.03GH175G -----------AG---T--A--------------C--T--------------T--------------------------------------C--------------------------------T--G----------T------------A--C-------C-A----- 3114
G.KE.93.HH8793_12_1 -----------AGT--T--A--------A-----C--T----------C---T-----------------------C---------------------------------------C-------T--G--------------------------C-------T-A----- 2475
G.NG.09.09NG_SC62 -----------A----T--A--------A-----C--T--------------T-----------------C-----------------------------------------------------T--G-----------------------A--C-------C-A----C 2266

58
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2013



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 CCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAACAATGAGACACCAGGGATTAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAACAAAAT 3074
Pol P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N__N__E__T__P__G__I__R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K__Q__N_
G.PT.x.PT3306 -----------AG---T--A--------------C------------T----T--------------A--------------------------------------------------------T---G-A-----------------------A-------G-A----- 3014
G.SE.93.SE6165_G6165 ----------------T--A--------------C--T--------------T---------------G-------------------------------------------------------T--G-------------G------------C------GC-A-T--- 2471
H.BE.93.VI991 -T---C----------------------------C-------------C---------------------------------T-----------------------------C--------------G--------------G-----------C--------------- 2463
H.BE.93.VI997 -T------A-------------------------------------------------------------------------T-----------------------------------------T--G--------------------------C--------------- 2398
H.CF.90.056 -T------A----A-----A--------------C-----------------------------------------------T--------------------------------------------G----------------------C---C------G-------- 2421
H.GB.00.00GBAC4001 -T---T-------------A--------------C-------------C---------A-----------------------T--------------------------------------------G-A------------------------C-----G-----G--- 2592
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -T---T-------------------C--------C--T--------------------------------C--------A-----C-----A-----A-----------------------------GT----------------------A---------GC-A----C 2268
J.CM.04.04CMU11421 -T---------R-------------C--------C--T-----------------------------RR-C--------------Y-----A-----------------------------------GT----------------A-----A-----C----C-A----C 2580
J.SE.93.SE9280_7887 -T---T-------T--------A-----------C--T--------------------------------C--------------C-----A--------------------C-----------T--GT--------------------A-A---------G--AG---C 2388
J.SE.94.SE9173_7022 -T---T-------T--------------------C--T--------------------------------C--------------C-----A--------------------------------T--GT--------------------A-A---------G--AG---C 2389
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -T------A----T--------------------C--T-----------T-----------------A--------------------A--A--------------------------------T---T-------------------------C-------GGA----- 2270
K.CM.96.96CM_MP535 -T------A-------------------------C--T-----------T--------A---------G----------------------A-----A------------------------------CA------------------------C-------T-A----- 2270
01_AE.AF.07.569M -T-----C---AG---T--A--------------C-------------C------------------A--C-----------------A--G-----------------------T-----------G--------------------------C----A--T-A----- 2280
01_AE.CN.09.1119 -T---------AG---T--A----------------------------C------------------A--C--------------------G-----------------------G-----------G--------------G-----------C-------T-A----- 2308
01_AE.HK.04.HK001 -A------A--Y-T--T--A--------A-----C--------------------------------A--C--------------------G-----------------------G-----------G-----------------------A---------GC-A-C--- 2436
01_AE.JP.x.DR0492 -T---------A----T--A--------------C------------C-------------------A--C--------------------G-----------------------G-----------GT-------------------------C----A--C-A----- 3086
01_AE.TH.04.BKM -T---------AG---T--A-----------------------------------------------A--C--------A-----------G-----------------------G-----------GT-------------------------C-------T-A----- 3026
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -T---------AG---T--A----------------------------C------------------A--C--------------------G-----------------------G-----------G--------------------------C-------T-A----- 2495
01_AE.TH.90.CM240 -T---------AG---T--A--------------C--------------------------------A--C--------------------G-----------------------G-----------G--------------------------C-------T-A----- 2648
01_AE.VN.98.98VNND15 -T---------AG---T--A--------------C--------------------------------A--C--------------------G-----------------------G-----------G--------------------------C-------T-A----- 2329
02_AG.CM.08.DE00208CM001 --------A----A--T--A-----C--------C--T-----C--------T-----------------------------------------------------------------------T--GGC------------G-----------C-------C-A----- 2445
02_AG.ES.06.P1261 ----G---A----A--T--A-----------------T--------KG----T--------------------------A-----------------A--------------------------T--GGCA---------------C-------C-------T-A----- 2511
02_AG.FR.91.DJ263 --------A-------T--A--------------C--T----------C---T-----------------------------------------------------------------------T--GGCA-----------C----------AC-A-----T-A----- 2422
02_AG.GH.03.03GH181AG -TC-----A-------T--A--------A-----C--T---------G----T-----A-----------------------------A--------------------------------C--T--GGCA--------------A-----A--C-------C-A-C--- 3098
02_AG.LR.x.POC44951 -------------T--T--A--------------C--T--------------T--------------------------------------------A--------------------------T--GGCA-----------------------C--C----C-A----- 3069
02_AG.NG.x.IBNG --------A-------T--A-----------------T---------G----T-----------------------C--------------------------------G-----G--------T--GGCA-----------------------C-------C-A----- 2599
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -A--------------T--A--------------C--T---------G----T-----------------------------------------------------------------------T--GGCA-----------------------C-------C-A----- 2271
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------A-------T--A--------------C--T--------------T-----A-----G-------A---------------------------------------------------T--GGC------------------------C------GC-A----- 2271
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----T----------T--A--------------C--T---------G----T-----A-----------------------------------------------------------------T--GGCA-----------------------C--C----T-A----- 2264
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------C----------A----------------------------C------------------------------------------------------------------------T------------------------------------------------ 2300
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------CC---G-----------C--------C-------------CC-----------------A--------------------------------C---------------------------T-------------------------C------TTCA----C 2440
05_DF.BE.x.VI1310 --------A-G--A-----------C--------C--------------C-----------------A--C-----C--------------------A------------------------------T-------------------------C--------------- 2456
06_cpx.AU.96.BFP90 --C--------A-A--T--A--------------C--T----------C---T-----A-----------------------------A-----------------------------------T--G----------T---------------C-------T-A----C 3102
07_BC.CN.98.98CN009 -T---T----------------A-----------C-------------C---------A--------------G--------------A--------------------------------------------------------------------------------- 2406
08_BC.CN.06.nx2 -T------A------------------------------------------------C---------A-----------------------C-----A------------------------------T----------------------------------------- 3008
09_cpx.GH.96.96GH2911 -T------A-------------------------C--T---------G-T--T-----------G-----C--------------------A-----------------------------------G--------------------------C-------T-A----- 2276
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----T----------------A-----------C--------------------------------A-----------------------------A-----------------G-----------------------------------------C------------ 2453
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -TC--------AG---------------------C--T-----------------------------------------------C-----A--------------------------T-----T--G------------------C----A--A-------C------C 2438
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------G-CT-----------C--------C---------T--G-C-----------------A-C---G--C-----------------------G-----------------------------C-----------G---C----------------------- 3079
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -TC-----A-------------------------C--T---------G-------------------------------A-----C-----G-----A--C--------------------------GT----------G-----------A--A-------C------C 2479
14_BG.ES.05.X1870 -----------AG---T--A--------------C--T--------------T-----------------------------------------------------------------------T-----------------------------C-------G-A----- 2541
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -T---------AGT--T--A--------------C--------------------------------A--C--------------------G-----A-----------------G-----------GT-------------------------C---------A-G--- 2473
16_A2D.KR.97.97KR004 -----C-------------A--A--C----------------------C------------------AG----G--------------------------------------------------------------------------------C--------------- 2437
17_BF.AR.99.ARMA038 --------A----A-----------------------------------------------------A-----------------------A-----------------------------------G--C--------------------A------------------ 2288
18_cpx.CU.99.CU76 --------CC---G-----------C--------C--------------C-----------------A--C-----------------------------------------------------------------------------------C---------G----- 2379
19_cpx.CU.99.CU7 -----------AG---T--A--------------C--------------------------------------------------------------------------------G--------T---------------------C----T--C--------------- 2300
20_BG.CU.99.Cu103 -------------T--T--A--A-----A-----C--T--------------T------------T-------------------------------------------G------------------------------------------------------------ 2540
21_A2D.KE.99.KER2003 -----AG---------T--A--A-----C--------------------------------------------------------------------A-----------------G--G-----------------------------------C--------------- 2279
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -T---T------G---T--A--------------C-------------C---------A--------A--C--G-----------------G-----------------------G-----------G-------------G---------T--C------GC-A----- 2282
23_BG.CU.03.CB118 -------------A--T--A--A-----A--------T--------------T--------------------------------------------------------G------------------T-----------------C----------------------- 2517
24_BG.ES.08.X2456_2 --------A----T--T--A--A-----A-----C--T---------T----T-----------------------------T--------A--------------------------T---------T--------------------R-------C------------ 2525
25_cpx.CM.02.1918LE ----G---A----G--T--A--------------C--T----------C---T-----------------------------------------G-----------------------------T--G----C------------T----G-A-C-----GGC-A----- 2282
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------CA----A--T--A--------------C---------------------------------G----G-----------------------A--------------------------T--G-----------------------A--C-----GGC---G--- 3079
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -TC-----A----------------------------T-----------------------------------------------------A-----------------------------------GT----------------------A--A-------C------C 3065
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------A----A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C----------G---------------------------- 2440
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------A----A---------------------------------G----T-----------------------------------------------------------------------------C--------------------------------------- 2475
31_BC.BR.04.04BR142 -T---------AG---T-----A-----------C-----------------------A-----------------------------------------------------------------T--------------------------------------------- 2546
32_06A1.EE.01.EE0369 -T-----CA-------T--A-G------------C--T--------------T-----------------------------------A-----------------------------------T--G-----------------T--------C--------------- 2709
33_01B.ID.07.JKT189_C -T---------AG---T--A--------------C--------------------------------A--C--------------------G--------------------------------------G----------GG-----------C-------T-A----C 2375
34_01B.TH.99.OUR2478P -T------A----------------------------------------------------------A--C--------------------------------------------------------GT-------------------------C--------------- 2276
35_AD.AF.07.169H --------A-------T--A--------------C-----------------T--------------A-----------------------------A-----------------G----------------------T---G--------A------------------ 2274
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------A-------T--A--------C-----C--T--------------T-----------------------------------------------------------------------T--GGC------------------------C-------C-A----- 2279
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -T---------AG---T--A--------A-----C-------------C------------------------G-----------------------------------G-----G-----------GT-------------------------C-----GGC------- 2264
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------A-G--T-----------C--------C--------C--------------------------------------------------------------------------------------C--T---------------------------C-------- 2497
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----C----G--G-----------C--C-----C------------G-C-----------------A-----G--C----G------------------------------------------------------------------------------------G--- 2551
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------A-G--A--T--------C--------C--------------C-----------------A-----------------------------A------------------------------T----T-----------------T--C--C---GC-A----- 2557
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------A-------------------------------------C-C---------------------------------------A-----------------------------------Y-----C--T-----------------R-----Y------------ 2612
43_02G.SA.03.J11223 -A---------AG---T--A--------A-----C--T----------CG--T--------------A---------TGT-----------G--------------------------------T--G-----------------------A--C-------C-A----- 2599
44_BF.CL.00.CH80 -A------A----A-----------C--------C-------------C-------------------G-------------------C--------------------------------------------------------------------------------- 2516
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -T------A----T-----------C--A-----C--T-----------T--T-----------------------C--------------A-----------------------------------G--C--------------------A--C-------C-AG---- 3060
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------C-G--T-----------C--------C--------A---G-C-----------------A--------C--------------G-----A-----------G------------------T----T--------------------C------GC-A----- 2512
47_BF.ES.08.P1942 -----T-------A----------------------------------C---------------------------------------A-----------------------------------T-----C--------G--------------------------G--- 2513
48_01B.MY.07.07MYKT021 -T------A-------T------------------------------G-----------G--------------------------------------------------------------------T----------------------------------------- 2279
49_cpx.GM.03.N26677 -T---------A-T--------A--C--A-----C--T-----------T--T-----------------C--------------------A-----------------------------------G-----------------------A--C-------C-.----- 2496
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T-----------------C------------------ 2281
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -TC--------AG---T------------------------------G-----------G--------------------------------------------------------------------T----------------Y------------------------ 2388
53_01B.MY.11.11FIR164 -----------AG---T--A--------------C--------------------------------A--C--------A--------AT-G-----------------------------------------------------------A--C-------T-A----- 2414
54_01B.MY.09.09MYSB023 -T---------------------------------------------G----------------------------------------A---------------------------------------T----------------------------------------- 2476
55_01B.CN.10.HNCS102056 -T---------AGT--T--A--------------C--T----------G------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------ 2384
O.BE.87.ANT70 -------CCC---T--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--T--------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------T--------T------------TCA-----------TC----T--A--C--G-G-G-C--C 3128
O.CM.91.MVP5180 -T------CC------T--A--A--C-----C--C--T--T------G-G-----------C-----AG-A-----C-----------C--C--G--A--G--------T--------C-----T--G---TCA--------G--TC----T--A---------AGC--C 3103
O.CM.98.98CMA104 -TC----CCC---T-----A--A--------T--C--T--T------G-G-----------C-----AG-A-----C-----------C--C-----A-----------G--------T-----------CTCA--------G--TC----C--A-----G--GG-C--C 2560
O.FR.92.VAU --C----CCC---G--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--------A--C------G-G-----C-----------T--C-----A-----------T--T-----T------------TCA-----------TC----T--A-----G---A-C--C 2640
O.SN.99.99SE_MP1299 -------CCC---T-----A--A--------C--C--T--T------G-G-----------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------G--G-----T------------TCA-----------T-----T--A-----G---G-C--C 3127
O.US.10.LTNP -T-----CCC---T--T--A--A--------T--C--T--T------G-G-----------C-----AG-A-----C-----------A--C--G--------------C--------T------------TCA-----------TC----T--A-----G---G-C--C 3049
O.US.97.97US08692A -------CCC---------ACCA--------T--C--T--C--A---G-------------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------T--------C------------TCA----T------TC----T--A-----G---G-C--C 2525
N.CM.02.DJO0131 -------------T--T--A--------A--C--C-------------C---T-----------T--T--------C-----T------T-G--------------G--G-----------T--T------TCA-----------T-----A--A--------GA--C-- 2580
N.CM.04.04CM_1015_04 -------------T--T--A--A-----A--T---------------G----T-----------T--T--------C-----T------T-A--------------G--------------T--T------TCA-------C---TY----A--A--------GA-GC-- 2579
N.CM.06.U14842 -A------CC---T--T--A--------A------------------G----T-----------T--TG-------C------------T-A-----A--------G--G-----------T--T------TCA-----------TY----A--A--------GA--C-- 2581
N.CM.95.YBF30 ----G--CA----T--T--A--------A--T--------------------------------T--T--------C-----T--------G-----A--C--------G-----------T--T--G----CA-----------TC----A--A--C---G-GA--C-- 2668
N.CM.97.YBF106 --------A----T--T--A--------A--T--------------------T-----------T--T--------C-----T------T-A--------------G--------------T--T------TCA-----------TC----A--A-----G--GA--C-- 2666
N.FR.11.N1_FR_2011 ----G--CA----G-----A--------A--T--------------------------------T--TG-------C-----T-----AT-G-----A--C-----G--G--G--------T--T-------CA-----------TC----A--A-----G---A--C-- 2475
P.CM.06.U14788 -T------CC---T--T--A--A-----A--T--C--T---------G----T-----C--------AC----R---GT---Y-----T--G--T-----------G-----------C--T--Y--GCA-TCA-----T--G--------A--C-----R--GAGT--- 2545
P.FR.09.RBF168 -T------CC---T--T--A--A-----A--T-----T---------G----T--------------A--------------T-----T--G--T-----------------G-----C--C--T--GTA-TCA-----T--G--------A--C-----GG-GAGT--Y 3109
CPZ.CD.06.BF1167 -A-----CCC---A--TCAA--------A--------------A---G-C--T-----A-GG--T--T-AA------TGT----CA-----A--------------G--G--T--------C------TAC--T-----------T-----T--A--C--G--GA-GC-- 3176
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -TC-T--CCC------T--A--A-T---------C-----T-----C-----T-----A--T-----A-----------A--T-----A-----T--A--------G-----T--TT-C--C--T--G--------------G--------A--C-------C-A-GC-- 2616
CPZ.GA.88.GAB1 --C-G---A----T--------A--------------A--T--C--------T--------C-----AG----------A--T-----TT-G-----A-----------G--T---T-T--C--------C--T-----------TC----A--C--C---G--A-G--- 3135
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -TC-----CC------T--A--A-----A-----------C------C-C--T--CA-C----------AG----T-------------T-A--T--A--------G--------T--T-----T--G-----------------T-----C-----C--G---A--C-- 2715
CPZ.US.85.US_Marilyn -AC-G---A-G--A--T--A--A--C--A-----------C------G-------------C-----A--------C-----T------T-A-----A-----------G-----------T-----G--C--T-----------TC----T---------------C-- 3134
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B.FR.83.HXB2 CCAGACATAGTTATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGATCTGACTTAGAAATAGGGCAGCATAGAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGAC...AAAAAACATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGATGGG 3241
Pol _P__D__I__V__I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__S__D__L__E__I__G__Q__H__R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__.__K__K__H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M__G
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------A----------------------C-----------------T--------------A------G----------A---T-A---GCT-----A-----C------T----T--C------...--------------------G-----T----------- 2449
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----A--------------------------C-----------G-----T-GG-------A----------G--------------T-A---GCT-----------T------T----T---------...-----G--------------------T----------- 2446
A1.ES.06.X2110 -----A---A----------------------C-----------------T--------------A------G----------A---T-----GCT-----A-----C------T-C--T--C------...--------------------G-----T----------- 2479
A1.IT.02.60000 --------------------------------Y-----------Y-----T----------------------MG------------Y-A---SCC-----A-----S------T----Y---------...-----G--------------------Y----------- 3246
A1.KE.06.06KECst_001 -----A--------------------------C--------------A--TC-------------A-----------------A--AT-A---GC------------C------T-G--T---------...-----G-------------------------------- 2438
A1.RU.11.11RU6950 -----T--------------------------C-----------C-----T--------------A------------G--------T-A---GCT--C--A-----C-----GT----T---------...-----G--------------------T----------- 2765
A1.RW.07.pR463F ---------A----A-----------------CC-A--------------T------------------------------------------GCT-----A-----C-----GT----T--G------...-----G--C-----------------TT-G-------- 3256
A1.SE.95.SE8538 -----A---A----------------------C-----------------T--------------------------------A---T-A---GCT-----A-----C-----------T--C------...-----G--------------A-----T----------- 2440
A1.TZ.01.A341 -----A-----------C--------------C-----------------T--------------------------------A---T-A--GGCT-----A-----C------T----T---------...-----G-------------------------------- 2443
A1.UA.01.01UADN139 -----A--------------------------C-----------C-----T--------------A---------------------T-A---GCT-----A-----C------T----T---------...-----G--------------------T----------- 2440
A1.UG.07.p191845 ---------A-------------------------A--------------T---------------------G----------A--AT-A--GGCT-----A-----C------T-C--T---------...-----G--C----------------------------- 3277
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----------C--------------------C--A--------------T--------------A------------G-G--A---T-A-----G-----A-----C------T-A--T---------...-----G--------------------T----------- 2682
A2.CD.97.97CDKTB48 -----G--G--C-----C--------------C-----------------T----------AT---------G--------------T-A--GGCT---T-A--A--A------T----T---------...-----G--------------------T--G-------- 2579
A2.CM.01.01CM_1445MV -----G---A-C-----C--------------C-----------------T-----------T---------G-------------AT-A--GGCT---T-A-----A------T-C--T---------...--------------G-----------T----------- 2440
A2.CY.94.94CY017_41 A----AT--A-C-----C--------------C-----------------T---------A-C---------GT------------AT-A--GGCT--CT-A----AA------T--TAT---------...--------------------------T----------- 2598
B.AR.04.04AR143170 ------------------------------------------------------------------------G-------------T-----------------A------------------------...-------------------------------------- 2442
B.AU.04.PS1038_Day174 -----A--------T--------------------R--------------------------A-----------------------A---------------------------T-A------------...--------C----------------------------- 2452
B.BO.09.DEMB09BO001 ------C----------------T--------C---------------------------------------G-------------A--T----------------A-------T--------------...C-------------------C--------C-------- 2610
B.BR.06.06BR1119 -----A---------------------------------------------C-------G--A--A-------T------------A-------------------A-------T-------------T...--------------------------T----------- 2658
B.CA.07.502_1191_03 -----------------------------------A---------------------------G-------------------------------G---T------A------CT--------------...--G--------A-------------------------- 2668
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -----A--------T-----------------------------------------------------C-----------------AT-A--------------------------A------------...-------------------------------------- 2467
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------------------T------------CTA-----------------------AG----------------------A-------------------A-------T--TG----------...-------------------------------------- 2613
B.CO.01.PCM001 ------------------------------------------------------------------------------G----A--A------G------------A-------T--G-----------...--------C-----------------T----------- 2446
B.CU.99.Cu19 -----A--------------------------------------------------------------------------------A-------------------A-------T--------------...-------------------------------------- 2788
B.CY.09.CY266 -----AT-G--------------------------------------------G--------------------------------A-------------------AA------T--------------...--------------------C----------------- 2458
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----------------------------------A-----------------------------------------------A--A---------------------------T-C------------...-----------------------T-------------- 2479
B.DK.07.PMVL_011 -----G-------------------------------------------------------A------------C-----------A--------G----------A-------T--------------...-------------------------------------- 2606
B.DO.05.05DO_160884 --------------------------------------------------------------------------------------R--A---G----------A---------T-------M------...--------------------------T----------- 2452
B.ES.09.P2149_3 -----AC----G--------G---------------------------------A--C----A-----C-----------------A---------------------------T--------------...--------------------------T----------- 2697
B.FR.08.DEMB08FR002 -----------------------------------------------------------------A-------T------------A-------------------A-------T--------------...--------------------C----------------- 2603
B.GE.03.03GEMZ004 --------------T--C--------------------------------------G---------------G-------------A---------------------------T--------------...--G--------------------------C-------- 2437
B.HT.05.05HT_129389 -----------A--------------------------------------------R-----R---------R-------------A------G-R--------A--------GT-Y--M---------...--------------------------T----------- 2442
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------T--C-----------------------------A------------------------------------C-A--A---GC------A----A-------T--------------...--------------------------T----------- 2449
B.JP.05.DR6538 -----A-----------------T-----------A--------------------------------------------------A------------T-----G--------T--------------...--------C----------------------------- 3245
B.KR.07.07KYY4 --------G--------------------------A-----------------------------T-T--A--T------------A-------C--T----------------T--------------...-------------------------------------- 2907
B.NL.00.671_00T36 -----------------------------------------------------------G----------------G------A--A--A---------T----A-A-------T--GA----------...--------------------C----------------- 2806
B.PE.07.502_2649_wg8 -----G-----------------------------A-----------A--------------------------------------A---------------------------T-A-----C------...-------------------------------------- 2662
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----A---A-------------------------------------------------------------G-AC---G-------A-------------------AA-----TT--------------...-------------------------------------- 2449
B.RU.11.11RU21n -----A--------------------------------------------------G-----------------------------AT-----A--------C--------------------------...--------------G----------------------- 2812
B.TH.07.AA040a_WG11 -------------------------------------------------------------A----------G-G---G-------A------G-------------A---------------------...-----------------G--C----------------- 2593
B.TT.01.01TT_CRC50069 --R---------G-------------------------------------------------------C---G-------------A--A---G----------A-A-------T-G------------...--------------------------T----------- 2461
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------------------------------------------------------------------------T----G-------A-----------------A---------T--------------A..-----------------G-------------------- 3241
B.UA.01.01UAKV167 -----------------C--------------------------------------------------------------------A---------------C-----------T--------------...-----------------------G-------------- 2467
B.US.11.ES38 -----A--------------G-----------------------------T---------------------G-------------A--A-----------A----A------GT--------------...--------C----------------------------- 3176
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----A--------------------------C-----------G-----T------C---A---A------------G----A--A------------------------------------------...-------------------------------------- 2443
B.VE.10.DEMB10VE001 -----A-----------C--------------C--A--------------------------A----------AC--G--------AT-A------------------------T--------------...-----------------------C-------------- 2593
B.YE.02.02YE507 -----------C-------------------------------------------------A---------------------AA-A---------------------------T--------------...--------------------C----------------- 2458
C.AR.01.ARG4006 -----A-----------------T-----------------------------------------A------G-----------A--T-A---G-------A----A----------------------...--G-----------------C-----T----------- 2425
C.BR.07.DEMC07BR003 -----A-----------------T--------C--------------------------------A------G--------------T-A---G-------A----A-------T-C-----C------...--G-----------------C-----T--G-------- 2573
C.BW.00.00BW07621 -----A--------------G--T--------C-----------------T--------------A------GT-------------T-A---AG---C--A----AA------T--------------...--G-----------------C-----T----------- 2594
C.CN.98.YNRL9840 -----A-----C-----------T--------C-----------------------G--------A------G--------------T-A---G----------A---------T--------------...--G-----------------C-----T----------- 2425
C.CY.09.CY260 -----------C-----------T--------------------------T--------------A------GM-------------T-A---RG------A--A-A-------T----Y---------...--G-----------------C-----T----------- 2464
C.ES.07.X2118_2 -----A-----C-----------T--------C------------------C-------------A------G--------------T-A---G-------A--A---------T--------------...--G--G--------------C-----T----------- 2657
C.ET.02.02ET_288 -----A-----C--------------------C-----------------------G--------A-----------------A---T-A---G-------C----A-------T-C------------...--G-----------------C-----T----------- 2443
C.GE.03.03GEMZ033 --------G-----A--------T--------C--------------------------------A------G----------------A---G-----T-A--A-AA------T--------------...--G--G--------------C-----T----------- 2422
C.IL.98.98IS002 -----A-----------------T--------C-----------G-----T--G---------A-A--C---G----------T---T-A---G-------A----A-------T--------------...--------------------G-----T----------- 2575
C.IN.03.D24 -----AC----C-----------T--------C--------------------------------A--C---G----------A--AT-A---G----------A-A-------T--------------...--G-----------------C-----T----------- 3277
C.KE.00.KER2010 -----A-----C-----------T--------C--------------------------------A------G--------------T-A---G-------A--A---------T--------------...--G--G--------------C-----T----------- 2422
C.MM.99.mIDU101_3 -----A-----C-----------T--------C-----------------T--------------A-----------------------A---G----------A-A-------T--------------...--G--------------------G--T----------- 2592
C.MW.93.93MW_965 -----------------------T--------C--------------G-----------------A------G--------------T-A--GG-----T-A-----A---------------------...--G-----------------C-----T----------- 2428
C.SN.90.90SE_364 -----A--------T--------T--------C--A--------------T---------AT---A------G-----G-----A--T-A---G----CT-A----AA------T--------------...--G-----------------------T----------- 2410
C.SO.89.89SM_145 -----A-----C-----------T--------C--------------------------------A------G--------------T-A---G-------A----A-------T--------------...--G-----------------C-----T----------- 2462
C.TZ.02.CO178 -----A-----C-----------T--------C--------------------------------A------G--------------------G-------A--A---------T--------------...--G--G--------------C-----T----------- 2422
C.US.98.98US_MSC3018 -----A-----C-----------T--------C-----------------T---------------------G----G--------AT-A---G-------A----AA------T----T---------...--G-----------------C-----T----------- 2416
C.UY.01.TRA3011 -----AG----------------T--------C-----------------T--------------A------G-----G--------T-A---G------------A---------C------------...--G-----------------C-----T----------- 2413
C.YE.02.02YE511 -----A-----------------T--------C--A--------------T---------AA---A------G-----G----A---T-A---G----C--A----AA------T--------------...--G-----------------C-----T----------- 2416
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -----A-----C-----------T--------C--A-----------------------------A------G-------------AT-A---G-------A--A-AA------T--------------...--G-----------------C-----T----------- 2581
C.ZM.02.02ZM108 -----A-----------C--------------C-----------------T--G-----------A------G--------------T-----G----C--C----AA------T--------------...--G-----------------C-----T----------- 3210
D.CD.83.ELI -----A--G--------------------------------------------------------------G------------A-AT-A---G-------A------------T------G------T...--------------------C-----T----------- 2787
D.CM.10.DEMD10CM009 -----AC-------------------------------------------T-----G--------------------------A--AT-A--GG-------A----A----------------------...--------------G-----------T----------- 2616
D.CY.06.CY163 -----AC-------------G-----------------------------T---------------------G----------AA-AT-A---G-------A---------------------------...--------------------------T----------- 2449
D.KE.97.ML415_2 -----A--G--------C-----------------------------------G-------------------GC--G--------AT-A--GG----C--A----A-------T--------------...-----G--------------------T----------- 2707
D.KR.04.04KBH8 -----A--------A------------------C--------------------------------------G-----------A-AT-A--GG------------A-------T-G------------...--------------G--G--------T----------- 3200
D.SN.90.SE365 -----A-----------C--------------------------------------G-----A-----------------------AT-A--GG-------A------------T--------------...--------------------------T----------- 3258
D.TD.99.MN011 -----AC-----------------------------------------------------------------G-C---------A-AT-A---G-----T-A----A----------------------...--------------------------T----------- 2465
D.TZ.01.A280 -----A--------------------------------------------------G-----A-----------------------AT-A--GG-C--CT-A----A-------T--------------...--------------------------T----------- 2442
D.UG.08.p191859 -----A-----G---------------------C---------------------------AA----------T-------------T-A--GG----CT-A----AA------T----T---------...-----G--------------------T----------- 3259
D.YE.02.02YE516 -----AC-------------G-----------------------------T--------------------------------AA-AT-A---G-------A---------------------------...--------------------------T----------- 2452
D.ZA.90.R1 -----T-----------------------------------------------------------A------G-------------AT-A---G-------A------------T----T--------T...--------------------------T----------- 2587
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -A------------A--C---------------C----------G-----T-----G--------A--C--GG-------------AT-A---G--------C---AA-----GT----T--------T...------------------------------------A- 2344
F1.AR.02.ARE933 --------G--------C--------------------------G------------------------------------------T-A---A-------AC---CA------T----T---------...-----------A--------C----------------- 2535
F1.BE.93.VI850 -----------C-----C--------------------------G------------------------------------------T-A---G-------AC----A------T----T---------...-------------------------------------- 2578
F1.BR.07.07BR844 -----------G--------------------------------G--------------T-----A------G----------T---T-A---G-------AC---AA------T---T----------...G----------A--------C----------------- 3022
F1.CY.08.CY222 -----------------C--------------------------G-----------------A--------G-T---------A---T-A---GC------AC---AA-----CT--------------...--G----------------------------------- 2434
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----GAT----------C--------------------------G-----------------A---------G----------A---T-A---G-C-----AC-A-AA------T----T---------...--G--G-----A--------C----------------- 2577
F1.FI.93.FIN9363 -----------------C--------------------------G------------------------------------------T-A---G-------AC---AA------T----T---------...-----------------------------C-------- 2570
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------------C--------------------------G------------C-------------G-TG------------T-A--GG-------AC---AA-----CT----T---------...--G-----------------C----------------- 2443
F1.RO.96.BCI_R07 --------CA----T--C--------------------------G------------C-------------GG----G---------T-A--GACC-----AC---AA-----CT----T---------...-------------------------------------- 3265
F1.RU.08.D88_845 -----------------C--------------------------G---------A-------A--------G------G--------T-A---G-C------C---AA-----G-----T---------...--------------------------T----------- 2700
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----A-----------C--------------------------G--------------------------G---------------T-A---GG------A-----A------T----T--------T...--------------------C-----T----------- 2588
F2.CM.97.CM53657 -----A--------T--C--------------------------G-----------------A--------G-----------A---T-A---G-------A-----A------T----T--------T...--------------G-----C-----T----------- 2431
G.BE.96.DRCBL -----A-----G-----C-----------------A-----------A------------------------G----------A---T-A---G-------AC----A------T-------------T...--G-----------------------T----------- 3198
G.CM.10.DEMG10CM008 -----A--G--G-----C-----------------A--------G--------------------A------G----------A---T-A---G-----T-AC---AA------T-------------T...-----G--------------------T----------- 2622
G.CN.08.GX_2084_08 -----A--G--G-----C--G--------------A--------------------G-CC------------G--------------T-A---G-T-----AC----A------T-------------T...-------------------------------------- 2481
G.CU.99.Cu74 -----A----AA-----C-----T-----------A--------------------------A---------G-------------AT-A-----------------C------T-------------T...-----------------G-----------C-------- 2845
G.ES.09.X2634_2 ----------AG-----C-----T-----------A------------------A-----------------G--------------T-A---A----------A--C-----GT----T--------T...-----------------------------C-------- 2724
G.GH.03.03GH175G -----------G-----C-----------------A--------G-----------------A---------G-----G--------T-A---G-------AC---AA------T-------------T...-----------------------------C-------- 3281
G.KE.93.HH8793_12_1 -----A--G--G-----C-----T-----------A------------------------------------G--------A----AT-A---G-------A-----A------T--------------...-------------------------------------- 2642
G.NG.09.09NG_SC62 -----AT-G--G-----C--G--------------A------------------------------------G--------------T-A-----------AC---AA------T-------------T...-----------------------------C-------- 2433
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B.FR.83.HXB2 CCAGACATAGTTATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGATCTGACTTAGAAATAGGGCAGCATAGAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGAC...AAAAAACATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGATGGG 3241
Pol _P__D__I__V__I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__S__D__L__E__I__G__Q__H__R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__.__K__K__H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M__G
G.PT.x.PT3306 -----A-----G-----C-----T-----------A--------------T-----G----A----------G--------------T-A---A----------A--C-----GT-------------T...-----G--------------C----------------- 3181
G.SE.93.SE6165_G6165 -----A--G--G-----C-----------------A------------------------------------G--------------T-A---G-------A----AA-----GT-------------T...-------------------------------------- 2638
H.BE.93.VI991 --T--AG-GA----T--C--------------------------------------------A--A------GA---------A---T-A---GCT---T--------------T-C------------...C-------------------C-----T----------- 2630
H.BE.93.VI997 --T--A---A----T--C-----T-----------------------------------------A------G-G------------T-A---GCT---T--------------T--------------...-----G--------------C-----T----------- 2565
H.CF.90.056 --T--A--G-----T--C-----------------------------------------------A------G--------------T-A---GCT---T------AA------T--------------...--------------------C-----T----------- 2588
H.GB.00.00GBAC4001 --T--A--G-----T--C-----------------------------------------------A------G----------A---T-A---GCT---T----A-A-------T-------------T...--------------------C-----T----------- 2759
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----AG----------C--G-----------C--------G--------T--G-------AA----------AG------------------G-G-----A------------T--------------...--------------------C-----T----------- 2435
J.CM.04.04CMU11421 -----MC----C--------G-----------C--------G--------T----------AA-----C---G----------K--------RG-------R----A-------T-------------T...--------------------------T----------- 2747
J.SE.93.SE9280_7887 -----A-----------C--G-----------C--------G-----------G-------AA----------G-------A----------GG-------A----A-------T-------------T...--------------------------T----------- 2555
J.SE.94.SE9173_7022 -----A-----------C--G-----------C--------G-----------G-------AA----------G-------A----------GG-------A----A-------T--TA---------T...--------------------------T----------- 2556
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----T--G---T-A--C--------------------C-----G--------------------A------G-------------A--A---G-------A-----A------T--------------...-----G--------------C-----T----------- 2437
K.CM.96.96CM_MP535 -----A--G-----A--C-----------------A--------G--------------------A-C------------------A--A---G-------A----AA------T--------------...-----G--------------C-----T----------- 2437
01_AE.AF.07.569M -----G-----C--------------------C--------R--------T-----------------C-----------------A------GCT-----------C------T----T---------...-----G--------G----------------------- 2447
01_AE.CN.09.1119 -----A--------------------------C-----------C-----TC----------------C----T-------------------GCT-----A-----C-----------T--C------...-----G--------G----------------------- 2475
01_AE.HK.04.HK001 -----A---A----------------------C-----------------------------A----------T-------------------GCT---T-A--A--C------T----T---------...-----G--------G----------------------- 2603
01_AE.JP.x.DR0492 -----A--G-----------------------C-----------------T-----------------C---G----------------A---GCT-----A-G---C------T--TTT---------...TGG--G--------G-------------A--------- 3253
01_AE.TH.04.BKM -----A--G-----------------------C-----------------------------------C---G----------------A---GCT-----A-----C------T----T---------...-----G--------G--------G-------------- 3193
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----A--GA----------------------C--A--------------T-----C-----------C---G----------------A---GCT--------A--C------T----T---------...-----G-----A--G----------------------- 2662
01_AE.TH.90.CM240 -----A--G----------------A------C-----------------T-----------------C--------------------A---GCT-----A-----C------T----T---------...-----G--------G----------------------- 2815
01_AE.VN.98.98VNND15 -----A--------------------------C--A--------------T-----------------C--------------------A---GCT-----A-----C------T----T---------...-----G--------G----------------------- 2496
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -----A-----G--T--C-----T-----------A------------------------------------G----------A---T-----GC------AC--GAA-----GT-------------T...--------------G-----------T----------- 2612
02_AG.ES.06.P1261 -----G-----G-----C-----T-----------A--------------------G---------------G--------------T-----AGC-----AC-A-AA-----G---------------...--------------------------T----------- 2678
02_AG.FR.91.DJ263 -----G---A-G-----C-----T-----------A--------------------G----A----------G--------------T-----G-------AC-A-AA------T-------------T...--------------------------T----------- 2589
02_AG.GH.03.03GH181AG -----GT-G--A--A--C-----T-----------A-----------A--------G---------------G--------------T-----G-------AC----A------T--------------...--------------------------T--G-------- 3265
02_AG.LR.x.POC44951 -----G--G--G-----C-----T-----------A--------------------G---------------G-----------C--T-----G-C-----AC---AA------T--------------...--------------G-----C-----T----------- 3236
02_AG.NG.x.IBNG -----G-----G-----C-----------------A--------------T---------------------G--------------T-----GG------AC---AA------T--------------...-----G--------------------T----------- 2766
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----AT-G--A-----C-----T-----------A--------------------G---------------G--------------T-----G-------AC---AA------T--------------...--------------G-----------T----------- 2438
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----G--G--G--T--C-----------------A--------------------G------------------------C-A---T-----G-------AC---A-------T-A-----------T...--------------------------T----------- 2438
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----G-----A-----C-----T--------------------G---------------------------G--------------T-----GC------A----AA------T--------------...--------------------------T--C-------- 2431
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----G--------------------------------------------------G------------------G----------A------G--------C-----------T--------------...-------------------------------------- 2467
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----A-----C--A--C-----T--------------------G--------------------A------G----------A-----A---G-G-----A-----A------T-C------------...--------------------C-----T----------- 2607
05_DF.BE.x.VI1310 -----AG----------C--------------------------------------------A--A-----GG--------A-----T-A---G-------AC--GCA-----GT----T---------...-------------------------------------- 2623
06_cpx.AU.96.BFP90 -----A-----G-----C-----------------A--------G--------------------A------G--------------T-A---G-G-----A----AA--------------------T...--------------------C-----T----------- 3269
07_BC.CN.98.98CN009 --------------T-----------------------------------------G-----------------------------A------------T--------------T--------------...--G-----------------------T----------- 2573
08_BC.CN.06.nx2 --------------------------------C-----------------------------------------------------A------G----------A-A-------T--------------...--G-----------------------T----------- 3175
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----A--------A--C--------------------------G--------------------A------G--------A----A--A---G-------A----AA------T----T---------...-----G--------------C-----T----------- 2443
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---C-A--G--------------T------------------------------C----------C----C--T------------A--A--GGG---C--A--A-A-------T-----G--------...-----G-----------G--------T--G-------- 2620
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----A--------------------------C--------G--------------------A--A------GA---GG----A--AT-A--GA-G-----A------------T-C-----------T...--------C--------------------C-------- 2605
12_BF.AR.99.ARMA159 --G-----------------------------------------------T-----------------------G-----------A--A--------------A---------T--------------...-------------------------------------- 3246
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----A-----G--T-----------------CC-------G------------------------------GA---GG-------AT-A---AG-------------------T-------------T...--G----------------------------------- 2646
14_BG.ES.05.X1870 -----A--G--G-----C-----T-----------A--------------T---------------------G--------------T-A---A----------A-AC-----GT-------------T...-------------------------------------- 2708
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----A--G-----------------------C-----------------T-----------------C-----------------A--A---GCT-----A-----C-----GT----T--G------...--------------G----------------------- 2640
16_A2D.KR.97.97KR004 -----A--------T----G------------------------------T-----------------------------------AT-A---A-T-----AC---AA------T--TA---------T...--------------------------T----------A 2604
17_BF.AR.99.ARMA038 --G---C-------------------------------------------------------------C-----------------A--A--------------A-A-------T-A------------...-------------------------------------- 2455
18_cpx.CU.99.CU76 -----A--------A--C-----------------A--------G--------------------A--------------------A--A-----------A----AA------T--------------...--------------------------T----------- 2546
19_cpx.CU.99.CU7 -----A---------------------------------------------------------------------------------T-A--G-------------A-------T--------------...-----------------------G-------------- 2467
20_BG.CU.99.Cu103 ----GA--------T-T------------------A--------------T-----------------------------------A----------------G--A-------T--TA---------T...-----------------G--C----------------- 2707
21_A2D.KE.99.KER2003 -----A--G-----------------------------------------------------A-----------------------AT-A---G-------A------------T-G-----------T...--------------------A-----T----------- 2446
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----A--------------------------C-----------------T----------A-----------T---------C---T-----GCT-----A-----C-----GT----T---------...-----G-----A--------------T--C-------- 2449
23_BG.CU.03.CB118 -----AT-------T--------------------A-----------------------T------------G-------------A-----------------A-A-------T--------------...--------------------------T----------- 2684
24_BG.ES.08.X2456_2 -----AC----A--T--------T-----------A-----------------------------A------G-------------A-----------------A-A-------T-C------------...----------------------------AG-------- 2692
25_cpx.CM.02.1918LE -----A--------------------------C-----------------------------------------------------AT-A---G-----T-A----AA------T----T---------...-----G--------G-----------T----------- 2449
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----A-----------C--------------C--------------------------------------GG--------------T-----GCT-----A----AA------T----A--------T...-----G--------G-----------T----------- 3246
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----A--------------G-----------C-----------------------G---------------G--------------T-A---GCC---T------A-------T----T--G------...--------------------C-----T----------- 3232
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------------------------------------------------------------G-------A-----------------AGA------GT--------------...-------------------------------------- 2607
29_BF.BR.01.BREPM16704 --G----------------------------------------------------------A-A----------------------A---------------------------T--------------...-----G-------------------------------- 2642
31_BC.BR.04.04BR142 -----------------------------------------------------------------A--------------------A-----------C-------A-------T-CGAT---------...--G-----------------C-----T----------- 2713
32_06A1.EE.01.EE0369 -----A--G--G-----------------------A--------------------G-----A--A------GT-------------T-A--GG-----T-A----A-------T-C-----------T...--------------------C-----T----------- 2876
33_01B.ID.07.JKT189_C --------------T-----------------C-----------C-----T-----T-----------C-----G--G---------------GCT-----A----AC------T----T---------...-----G--------G-----C----------------- 2542
34_01B.TH.99.OUR2478P --------G--------------------------A-----------------------------------------------------A---G-T-----A------------T----T---------...-----G--------G-----------T----------- 2443
35_AD.AF.07.169H -----A---A----------G-----------C-----------------T----------------------T---------A---T-A---GCT-----A----A-------T--------------...--G--G--------------------T----------- 2441
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----G-----G--T--C-----T-----------A---------------C----G---------------G--------------T-----A-------AC---AT------T--------------...--------------------------T----------- 2446
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----A-----------C-----------------A--------------------------A--A------G--------------------G-C--C--AC---AA------T-------------T...-----------------------------C-------- 2431
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------------------------------------------------G----A------------------------A---------------------------T-------C------...-------------------------------------- 2664
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----A------------------G------------------C---A------------AAA---------G-------------A----------------G----------T--TA----------...----------------------------A--------- 2718
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----AT----------C--------------------------G--------------------------------------A---T-A---G-----T-AC-A-AA-----GT--TTT--G-----G...C----------A--------C----------------- 2724
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----A---------------------------------R---------------------------------T------------A-----G--G------C----------C--C------------...-------------------------------------- 2779
43_02G.SA.03.J11223 -----A-----G-----C--G---G----------A---------------------C----A---------G--------------T-A---G----C--A----RA------T-------------T...--------------------------T----------- 2766
44_BF.CL.00.CH80 --G-----------------G-----------C-----------------T-----------------------------------A-------------------A-------T-A------------...-------------------------------------- 2683
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----A--G-----A--C---------------C-A--------G--------------------A------G-------------A--A---G-----T-A----AA------T--------------...C----G--------------C-----T----------- 3227
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----G-----------C--------------------------G-----T-----------------C-----------C------T-----A-C-----AC---AA------T----T---------...-----------A--G-----C-----T----------- 2679
47_BF.ES.08.P1942 -----------G--------------------------------------------------------------------------A--------------AC---AA-----G-----T---------...-----------------------C-------------- 2680
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----G---A----T-----------------C--A--------------T--------------A--C--------------------A---GCT--------A-AC------T----T---------...--------------G----------------------- 2446
49_cpx.GM.03.N26677 -----A--------A--C--------------------------G-----------G--------A--------------------A--A---GC------A----AA------T--------------...-----G-----------G--C-----T----------- 2663
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------A---------------------------------------------------AA--A-----------GG-------A---------------------------T-C-----------T...-------------------------------------- 2448
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------------------------------------------------------------------------------------A---------------------------T--------------...-------------------------------------- 2555
53_01B.MY.11.11FIR164 -----A--------------------------C-----------------T-----------------C--------------------A--GGCT-----A-----C------T----T--------T...-----G-----A--G--------C-------------- 2581
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------------G----------A-------C------------------------------------------A--------G-----------T------T-CTT----------...C----------A--------C---C------------- 2643
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----------AG---------------------------------------C-------------------------------------------G---T------A----------------------...--G-----------------C----------------- 2551
O.BE.87.ANT70 -----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T---CCCC-GACAG-A-------A--GG--T--ATT---T---G----C--A-ATCA-------T-C--T--C--T---...-----G-----A--G--------C--T--A-------- 3295
O.CM.91.MVP5180 -----AG---AA--T-----G-----A-----C--A-----------A--T---CC-T-G-CAG-A-------AG-GGG-C--ATT---T--GG-----T-A-ATCA-------T----T--C--T--T...-----G--------G--------C--TT-A-------- 3270
O.CM.98.98CMA104 -----AT---AA--A-G---G-----------CC-A-----------A--T---CCCT-GACAG-A-----G-A--GGG-T--ATT---T--GG-----T-A-AT-A-------T-C--T--C--T--T...-----G--------G--------C--T--G-------- 2727
O.FR.92.VAU -----AT---AA--T-----------------C--A-----------A--T---CC-C-G-CAG-A-----G-A--GGG-T--ACTA--C---A-----T-A-AC-A-------T--TAT--C--T--T...-----------A--G-----A--C--T-AG-------- 2807
O.SN.99.99SE_MP1299 -----AT---AA--T-G---------------C--A-----------A--T---CCCC-GACAG-A-------AG-G-G----ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T...-----G-----A--G--------C--TT-G-------- 3294
O.US.10.LTNP -----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T--GCCCC-GACAG-A-------A--GGG-T--ATCA--T---G-----T-A-ATCA------GT-C--T--C--T--T...-----------A--G--------C--T--G-------- 3216
O.US.97.97US08692A -----AT--CAA--T-G---------------CC-C-----------A--T---CCTC-GACAG-A-------A--GGG-T--ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T...-----G-----A--G--G-----C--T--G-------- 2692
N.CM.02.DJO0131 -----G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G----------C----C---CA--A------GAG-C-G-G--A--A--T---AGT-----T----A------CT----G--C--T---...-----------A--G--G--A--G-----C-------- 2747
N.CM.04.04CM_1015_04 -----A---A-C--T-----G-----------CC-C-----G--------------CC---CA--A------GAG-C-G----A--A--T---GGT-----T----A------CT----A--C--T---...-----------A--G--G--A--G-----C-------- 2746
N.CM.06.U14842 -----G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G---------------C---CA---------GAGGC-G--C-A--A--T---G-T-----T----A------CT----G--C--T---...-----------A--G-----A--------C-------- 2748
N.CM.95.YBF30 -----G---A-C--T--C--G-----------CC-C-----G---------------C---CA--A------GAGGC-G----A--C--T---G-T-----T----A------CT----G--C--T---...--------------G-----C--G-----C-------- 2835
N.CM.97.YBF106 -----G---A----T-----G-----------CC-C-----G-------------------CA--A------GAG-C-G----A--A--T---GGT-----T----A------CT----G--C--T---...-----------A--G--G--A--G-----C-------- 2833
N.FR.11.N1_FR_2011 T----G---A----T-----G-----------CC-C-----G---------------C--ACA--A------GAGGC-G----A--A--T--GGG------TC---A------CT----G--C--T---...-----------A--G-----A--------C-------- 2642
P.CM.06.U14788 -----AG---AA-----Y---------------Y-A--------G--A--TY-GCCTT-GTCTG-A------CAGCGGG-----A-A--Y--GG-R--C--C-ATGTA-----GT-C--A--T--T---...-----R-----A--G--G-----T-----C-------- 2712
P.FR.09.RBF168 -----AG---AA---------------------C-A--------G--A--T--GCCTT-GTCTG-A------CAGCGGG-----A-A--T--GG----C--C-ATGTA-----GT----A--T--T---...-----------A--G--G-----T-----C-------- 3276
CPZ.CD.06.BF1167 --T--A----A-G-T--C--------------CC----------------T--GAC-GCT-AAA-A----A-GA-GTGG-TC-----T-A---A-C--CT--AAAGCA-----CT-AGAA--C--C--T...------T----AG-GA----A-----T--C-------- 3343
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----A---A----T--C--G-----------C--------G--C--A--T---CCT----A-G-A-------AG-G-G----A-----C---GC---------A-AA------T----A---------...--G--G--------------C-----T--C-------- 2783
CPZ.GA.88.GAB1 --T-----TAC---T--C--G-----------CC-A-----G--G-----TC-T-----T-AT--A-------A---GG-G--A--A--A---------T--C-T-AA-----GT-C--A--C------...-----------A--G--G--A--C--TT-A-------- 3302
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----GG---A-G-G--C---------------C-T-----------A----ACAGTGA--A-G----C----AGCT---GA-A-----A-----G--CT----AGCA------T-AGAA--C------...------T----AG--A-----------T-A-------- 2882
CPZ.US.85.US_Marilyn -----TG-TA-A-----------T---------C-C--------G--A--TC--A-CT---AAA-------GGA---GG----ACT---C------T--T--C-T-CT------T-C--T--C--T--T...--G--G------G-G-----A------T-A-------- 3301
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B.FR.83.HXB2 TTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAGAAAAAGACAGCTGGACTGTCAATGACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCAAAG 3411
Pol __Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__E__K__D__S__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__K__
A1.AU.03.PS1044_Day0 A-----------------C--G--------C---------AAT--------G--G--A-----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG---------------AA---C-G-----------C--G---G------ 2619
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 A-----------------------------C---------CA------------G-----T--------------T--------A--------A---C-A--------------A-----T---------------------C-G-----------C--G---G------ 2616
A1.ES.06.X2110 A-----------------C--G--------C-----------------------G--------------------T--------A--------T---C-A--------------A--A--T------G---------A----C-G--------A--C--G--------G- 2649
A1.IT.02.60000 A-----------------C-----------C---------A----------T-----------------------T-----------------A---C-A-----------C--------T-----AT-A---A---A----C-G------------------G------ 3416
A1.KE.06.06KECst_001 G-----G-----------C--G--------C--------------A--------G--A--T-----A--------T--------A------------C----------------A-----TG----------G----A----C------G------C--G---G------ 2608
A1.RU.11.11RU6950 C-----------------C-----------C---------A----------T--------T--------------T--------A--------A---C-A--------------------T----------------A------G-----------C--G---G------ 2935
A1.RW.07.pR463F A--------A--------C-----------C---------A----A--------------------------------------A--------A--GC-A--------------------TG----A-----G----A----C-G-----------C--G---G------ 3426
A1.SE.95.SE8538 A-----------------C--G--------C---------AAC--------------A--T--------------T--------A--------A---C----------------A-----TG---------------A------G-----G-----C------G------ 2610
A1.TZ.01.A341 A-----G-----------C--G--------C--------------------------A-----------------T--------A-----A------C-A--------------A-----TG---------------A------G-----------C------G------ 2613
A1.UA.01.01UADN139 A-----------------C-----------C---------A----------T-----------------------T--------A--------A---C-A--------------------T-----------------------G-----------C--G---G------ 2610
A1.UG.07.p191845 A-----G-----------C--G--------C---------AA---------------ACA---------------T--------A-----A------C-A--------C-----A-----T------G---------AA-----G--------T--C--G---G------ 3447
A1.ZA.04.04ZASK162B1 G-----------------C-----------C---------CAA--------C-----------------------T--------A--------A---C-A--------------------TT----------------A-----G-----------C--G---G-T--G- 2852
A2.CD.97.97CDKTB48 A-----G--T--------C--G--------C---------AA---------------------------------T--------A-----A--A--G--A--------------------TG--------------------C-G------------------------- 2749
A2.CM.01.01CM_1445MV A-----G--T--------C-----------C---------AA---------G-----------------------T--------A--G--A--A--G--A--------------------TG--------C------A----C------G-------------G------ 2610
A2.CY.94.94CY017_41 A-----G--T--------C-----------C---------AA---------------------------------T--------A-----A--------A--------------------TG---------------A----C-G------------------G------ 2768
B.AR.04.04AR143170 -----------------------------------------A---------------------------------------------------A--------------------------TT----------------------------G-----G--G---G------ 2612
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------------TG-----------R---A---------------T-----G---------- 2622
B.BO.09.DEMB09BO001 ----------------------------------------A-------------G--T-----------------------------------A--------------------A--C--TG---------------A---------------------G---G------ 2780
B.BR.06.06BR1119 ---------------------------------A-----------------G--G-----------------------------A--------A-----A--------------------T-----A------------------------------------------- 2828
B.CA.07.502_1191_03 G-----------------C--------------------------------------------------------------------------A--G-----------------A----------------------C------------G--------G--------G- 2838
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ----------------------------------------AA------------------------A--------------------------A--------------------------T----------------AA--------C-G---------G---------- 2637
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------------A-------------------------------------G--------------------------------------A-----A--------------------TT----A-----G----A---------------------G--------G- 2783
B.CO.01.PCM001 ------------------C-----------------C---A-A--------------------------------------------------A-----A--------------A-----T-----------G----A---------------------G---------- 2616
B.CU.99.Cu19 ---------------------------------------------------G-----------------------------------------A--------------------------T---------------------C----------------G---------- 2958
B.CY.09.CY266 ------G-----------------------C--------------A-----------T---------------------------C-------A--------C----------------------------------A---------------------G---G------ 2628
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----------------------------------------A------------G--------------------------------------A--------------------------T--------------------------------------G---------- 2649
B.DK.07.PMVL_011 ------G--T--------------------------------A-----------------------------------------------A--A-----A--------------------------A------A---A---------------TA----G---------- 2776
B.DO.05.05DO_160884 ----------------------------------------CAA--------G--R--A-----------------------------------A--------C-----------------TG-------C-----------------C-----TA----G---------- 2622
B.ES.09.P2149_3 ---------------------------------------------------------------------------------------G-----A--------------C-----------TG---------------A---------------------G---------- 2867
B.FR.08.DEMB08FR002 ----------------------------------------AA-------------------------------------------C-------A--------------------------TG----A-----G----AA--------------------G---G----GT 2773
B.GE.03.03GEMZ004 -----------------------------------------A---------------------------T-----T---------C-------A--------------C-----------T-----------------A------------------------G------ 2607
B.HT.05.05HT_129389 ---------A------------------------------R--Y-----A-Y-----M--------------------------------A--A--------------------A-----TT---------------A---------------------G---------- 2612
B.JM.05.05JM_KJ108 ------------------------------G-----G---A----------G---------------------------------C-------A--G--A--------------------TG---------------A-----------G---------G--------G- 2619
B.JP.05.DR6538 ---------------------------------------------A--------G--------------------------------------A--------------------------TG---------------A---------------------G---G------ 3415
B.KR.07.07KYY4 ----------------------------------------A----A-----------------------------------------------A---C----------------------TG---------------A---------------------G--------G- 3077
B.NL.00.671_00T36 ----------------------------------------------------------CN----N----------------------------A---N----------------------T--------------------------------------G-----T---- 2976
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------------------------------------A--T-------------------------T-----------------------A--G--A--------------------------------------------------G------C-G-----A---- 2832
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------------------------------------------A-----C-----G--------------------------------------A---------------------------G---------------A---------------------G---------- 2619
B.RU.11.11RU21n ---------------------------T--------------------------------T------------------------C----A--A--------------------------TG-----C-------------------------G--C--G---G------ 2982
B.TH.07.AA040a_WG11 -----------------------------------------A------------G--------------------T-----------------A--------------------------T-----A-----G-----AG-------------------G---------- 2763
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------------------G-------------------A-T----------G--------------------------------------A-----A--C-----------------TG-------------------------------------G---------- 2631
B.TW.94.TWCYS_LM49 C-----G-----------------------------------------T--------------------------------A-----------A--------------------------TG-------------------------------T---------------- 3411
B.UA.01.01UAKV167 ----------------------------------------AA---------------------------------------------------A--------------------------TG---------------AA-----G--------------G---------- 2637
B.US.11.ES38 ------------------C---------------------A----------C-----A-----------------------------------A--------------------A----------------------AA--C-----------------G---G----G- 3346
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------------------------------------CA---------------------------------------------------A-----------------------------------C-------A------------------G--G---------- 2613
B.VE.10.DEMB10VE001 ----------------------------------------AA---A-----------------------------------------------A-----A--C-----------------TG-------C-------A----------------A---A----GTG---T 2763
B.YE.02.02YE507 -----------------------------------------AA--------C-----------------------------------------A-----A-------------------------------------A---------------------G---G----G- 2628
C.AR.01.ARG4006 G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------T-----------------A-----A--C----------------------------------AA---C-G--------------G---------- 2595
C.BR.07.DEMC07BR003 G-----G-----------C---------------T-----CA------------G--T-----------------T---------C-------A-----A--C-----------A----------------G------A---C-G--------------G---G-T---- 2743
C.BW.00.00BW07621 G--------------G--C---------------------CA---------G-----AGA---------------T-----------------A--G--A--C-----C-----A---------------------------C-G------------------G------ 2764
C.CN.98.YNRL9840 G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------------------------A-----A--C-----------------------A---------------C-T--------------G--GG------ 2595
C.CY.09.CY260 G-----------------C---------------------CA------------G--A-----------------T-----------------A-----A--C---------------------------------------C-T-----------A--G--G------- 2634
C.ES.07.X2118_2 G-----------------C--G-----G-----A------CA------------GA-T-----------T-----T-----------------A-----A--C-----------------------A---C------A----C-T--C-----------G--GG----G- 2827
C.ET.02.02ET_288 G--------T--------C--G-----------A------CA------------G--A--T--------------T-----------------A-----A--C--------C--------------A----------A----C-G--------------G---G-T---- 2613
C.GE.03.03GEMZ033 G-----------------C---------------------CA----------G-G--G-----------------T-----------------A-----A--C--------------------------C--------A--GC-T--------------G--GG------ 2592
C.IL.98.98IS002 G--------T--------C-----------G---------CA------------G--T--------A--------T-----A-----------A-----A--C---------------------------------------C----------------G---------- 2745
C.IN.03.D24 G-----------------C---------------------CA------------G--G-----------------T-----------------------A--C--------------------------------C------C-G--------------G--G------- 3447
C.KE.00.KER2010 G-----------------C---------------------CA---------C--G--T-----------------T-----------------A-----A--C-----------------------A----G---------CC-T-----------------G------- 2592
C.MM.99.mIDU101_3 G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------T-------G---------A-----A--C-----------------------A---------------C-C--------------G--GG------ 2762
C.MW.93.93MW_965 G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------T--C--------------A-----A--C-----C---------------------------------C-G--C-----------G---G------ 2598
C.SN.90.90SE_364 G-----------------C---------------------CA---------T--G--G-----------------T-----A---A-------A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G---G------ 2580
C.SO.89.89SM_145 G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------T-----------------A---C-A--C-----------------------------G---------C-T-----------------GG------ 2632
C.TZ.02.CO178 G-----------------C-----------------C---CA------------G--T-----------------T-----------------A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G--G------- 2592
C.US.98.98US_MSC3018 G--------------C--C---------------------CA------------G--------------------T-----------------A-----A--C----------------T-T-------A------------C-T-----------A--G--G------- 2586
C.UY.01.TRA3011 G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------T-----------------A-----A--C--------------------------A------------C-G--------------G---G------ 2583
C.YE.02.02YE511 G-----------------C---------------------CA---A-----C--G--T-----------------T--------A--------A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G---G------ 2586
C.ZA.10.DEMC10ZA001 G-----------------C---------------------CA-------A-C--G--G-----------------T-----------------A-----A--C-----------------TG---------------A----C-T--------T-----G--G------- 2751
C.ZM.02.02ZM108 G-----------------C--------------A--------A-----------G--G-----------------T-----------------A-----A--C-----------A-----TG--------------------C-G--------------G---G----GT 3380
D.CD.83.ELI ----------------------------------T-----AAA-----------G--G-----------------T--------C-------A--G---A--C--------C--------T-----A-----------A--------------------G---------- 2957
D.CM.10.DEMD10CM009 ----------------------------------------ACA--------------T-----------A-----T-----------------A-----A--------------------TG----A---C-G----AA--C-----------------G---G-T---- 2786
D.CY.06.CY163 ----------------------------------------ACA--------------G-A---------------T-----------------A-----A-----------C--A-----T--C--A-----G--------------------------G---G-T---- 2619
D.KE.97.ML415_2 ----------------------------------------CA---------------A-----------------T-----------------A-----A-----------C-----C--T-----A-----------A--------C---TGT-----G---------- 2877
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------------------ACA--A-----------A-----------------T-----------------A-----A--------------A-----TG----A----------AA--G--G-----------C--G---G------ 3370
D.SN.90.SE365 -------------------------------------G---AA--A-----------A-----------------T-----------------A-----A-----------C--------TG----A--------G-AAG-------------------G---G------ 3428
D.TD.99.MN011 ----------------------------------------ACA--A-----------A-----------------T--------AC-------A-----A-----------C--------T-----A-----G----A-----------G---------G---G-T---A 2635
D.TZ.01.A280 ---------------------G--------G---------AAA-----------G--A-----------------T-----------------A-----A--------------------TT----A----------AA--------------------G---G------ 2612
D.UG.08.p191859 ------------------------------G----------AA--A-----------A-----------------T---------C-------A-----A-----------C--------T-----A----C-----AA--T-----C---TG------G---G------ 3429
D.YE.02.02YE516 ----------------------------------------ACA-----GC-------A-A---------------T--------AC-------A-----A-----------C--------------A----------A-----------G---------G---G-T---- 2622
D.ZA.90.R1 ----------------------------------------AAA--------------A-----------------T--------------A--------A--C--------C--------T-----A--------------------------------G---------- 2757
F1.AO.06.AO_06_ANG125 G--------T--C---------------------------CAA------A-T--G--G-----------------T--------------A--A---C-A--------------------TG----A--------------------------------G---G----G- 2514
F1.AR.02.ARE933 G-----------------------------G--A------CAAT-------G--G--------------------T--------------A--A---C-A--A-----------------T----------------A---------------------G---G----G- 2705
F1.BE.93.VI850 GC----------------------------G---------CAAT-----A-C--G-----------------------------------A--A---C-A--------------------T-------------------C------------------G---G----G- 2748
F1.BR.07.07BR844 G------------------GG---------G---------CAAT-------C--G--------------------T--------------A--A---C-A-----------C--------T--C-------------A---------------------G---G----G- 3192
F1.CY.08.CY222 G-----------------------------G---------CAA--------T--G--------------------T-----A--------A--A---C-A--------------------T------------A-------------C-----------G---G----G- 2604
F1.ES.11.DEMF110ES001 G-----------------------------G---------CAAT-------C--G-----------G--------T--------------A--A---C-A--------------------T----------------A---------C-----------G---G------ 2747
F1.FI.93.FIN9363 G-----------------------------G---------CAAT-------C--G---------------G----T--------A-----A--A---C-A--C-----------N-----T------------------------------------------G----G- 2740
F1.FR.96.96FR_MP411 G---------------------------------------CAA-----------G--------------------T--------------A--A-----A--------------------T------------A---A---------------------G---G----G- 2613
F1.RO.96.BCI_R07 G--------------G--------------G---------CAA------A-C--G--------------------T---------C----A--A---C-A--------------------T----------------AA--------------------G---GT---G- 3435
F1.RU.08.D88_845 G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--A-----------------T-----------------A---C-A--------------------T----------------A------------G--------G---G----G- 2870
F2.CM.10.DEMF210CM007 G-----------------C-----------G---------CA-T----------GAGT-----------------T---------C-------A---C-A--------------------T-----A----G-----A---CA-C--------------G---G-----A 2758
F2.CM.97.CM53657 G-----------------C---------------G-----CAAT-------C--GAG------------------T-----------------A---C-A--------------------T----------G-----A---CC----C---------------G------ 2601
G.BE.96.DRCBL A-----G-----------C--------------A------CA-------A-C--G--A-A---------T-----T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A---------C------A----G--GG------ 3368
G.CM.10.DEMG10CM008 A-----G-----------C-----------G---------CA---------C--G--A-----------------------------------A---C-A--------------------T-----A----------A----C----C------A----G--G-----G- 2792
G.CN.08.GX_2084_08 A-----G-----------C--------G-----A------AA---------C--R--A--Y--------------T-----A--A--------A---C-A--------------A-----T------------A---AA---C----------------G--GG------ 2651
G.CU.99.Cu74 G-----G-----C-----C--------------A------CA---------T-----A-----------------T-----A-----------A--GC-A--------------------T----------------AA------------------C-G--GG------ 3015
G.ES.09.X2634_2 G-----G-----------C--------------A------CA---A-----C--G--T-----------------T-----A---C-------A---C-A-----------C--------T--T-------------AA---C------G---------G---G------ 2894
G.GH.03.03GH175G A-----------------C--------G------------CA---------T--G--A-----------------T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A---CC------G---------G--GG------ 3451
G.KE.93.HH8793_12_1 A-----G--T--------C--------G------------CA------------G--A-----------------T-----A-----------A---C-A--------------------T---------------------C----------------G--GG------ 2812
G.NG.09.09NG_SC62 A-----G---------------------A----A------AA---------C--G--AGA---------------T--------A--------A---C-A--------------------TT-------------G-AA---C----C-----------G--GG------ 2603
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 TTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAGAAAAAGACAGCTGGACTGTCAATGACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCAAAG 3411
Pol __Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__E__K__D__S__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__K__
G.PT.x.PT3306 A-----G-----------C---------------------CA---------C-----A-----------------T-----A-----------A---C-A-----------C--------T-----------G----AA--GC----------------G---G------ 3351
G.SE.93.SE6165_G6165 A-----G-----------C--------G-----A------CA---------C--G--A-----------------T-----A-----------A---C-A--------------------T----------------C---C-----------------G--GG------ 2808
H.BE.93.VI991 A-----------------C------------------G--AAAT-------------------------------T-----------------A---C-A-------------------------------------A----C-------W--------G--GG------ 2800
H.BE.93.VI997 A-----------------C-----------G------G--AAA--------------------------------T-----------------A---C-A--C-----------------T---------------------C----------------G--GG------ 2735
H.CF.90.056 A-----------------C---------------A--G--AAA--------------------------------T-----------------A---C-A--------------------T---AAT----------A----C----------------G--GG------ 2758
H.GB.00.00GBAC4001 A-----------------C---------------A--G--AAAT-------------------------------T-----------------A---C-A------------------------------------------C----------------G---G----G- 2929
J.CD.97.J_97DC_KTB147 A-----G-----------C--------G-----A---G-CCA---A-----------A-----------------T-----A--A--------A---C-A--------------------T----------------A----C----------------G--G------- 2605
J.CM.04.04CMU11421 A-----G-----------C--------------R------CA---------------A-M---------------T-----R--RC-------A---C-A-------------------WT-----A----G-----A----A-G--------------G---G-T--GT 2917
J.SE.93.SE9280_7887 A-----G--T--------C-----------C--A------CAA--------------AGA---------------T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A----C---------------A---GG-T---- 2725
J.SE.94.SE9173_7022 A-----G-----------C--------------A------CA---------------AGAT--------------T-----A-----------A---C-A--------------A-----T-----A------A---A-G--C-----------A----G--GG-T---- 2726
K.CD.97.97ZR_EQTB11 G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--T-----------------T-----A-----------A-----A--------------A--A-T------A----------AA--------------------G---GT----- 2607
K.CM.96.96CM_MP535 A-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--T-----------------T-----------------A-----A--------------A--A--T----------------AA-----G--------------G---GT----- 2607
01_AE.AF.07.569M A-------------------G---------C----------AAT-A-----------------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----RR---C-------------C--G---G-T---- 2617
01_AE.CN.09.1119 A-----------------C-G---------C----------AA-----------G--------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----A-----GA---A----C-G-----------C--G---G-T---- 2645
01_AE.HK.04.HK001 G-----------------C-G---------C----------AA--------------------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------GA---A------G----G------C--G---G-T---- 2773
01_AE.JP.x.DR0492 A-----------------C-----------C----------AA--------------------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T---- 3423
01_AE.TH.04.BKM A-----------------C-G---------C----------AA--------------------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T---- 3363
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 A-----------------C-G---------C----------AA--------------------------------T--------A--------A-----A--------------A-----TG----------G----A------G-----------C--G---G-T---- 2832
01_AE.TH.90.CM240 A-----------------C-G---------C----------AA--------------------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T---- 2985
01_AE.VN.98.98VNND15 G-----------------C-G---------C----------AA----------G---------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG---------------A----C-G-----------C--G---G-T---- 2666
02_AG.CM.08.DE00208CM001 G-----------------C-----------C---------CA---------C--------T--------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------A----C-G----G------C--G---G------ 2782
02_AG.ES.06.P1261 A-----------------C--------G--C---------CA-T-------------------------------T--------A-----A--A---C-A--------------------TG----A------A---A----C-G---------A-C--G---G------ 2848
02_AG.FR.91.DJ263 A-----------------C-----------C---------CA---------------------------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------A----C-G-----------C--G---G------ 2759
02_AG.GH.03.03GH181AG A-----------------C-----------C---------AC------------GA-------------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------A----C-G-----------C--G---G------ 3435
02_AG.LR.x.POC44951 A-----------------C-----------C---------CA------------G--------------------T--------A--------A---C-A-----------------C--TG----A----G-----A------G-----------C--G---G------ 3406
02_AG.NG.x.IBNG ------------------------------C------G---AA--A-----------------------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A------A---A----C-G----G------C--G---G------ 2936
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 A-----------------C-----------C---------CA---------------------------------T--------A--------A---C-A--------------------T-----A----------A----C-------------C--G---------- 2608
02_AG.US.06.502_2696_FL01 A-----------------C-----------C---------AA---------------------------------T--------A--------A--GC-A--------------------TG----A---------------C-G-----------C--G---G------ 2608
02_AG.UZ.02.02UZ0683 A-----------------C-----------C---------CA---------C-----------------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A--C------------C-G-----------C--G---G------ 2601
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------------T---------------T-----------------------------------------C-------A--------------------------TG-------------------------------------G---G------ 2637
04_cpx.CY.94.94CY032_3 G-----------------C-----------G---------CAA-C-G-------G--T--------------C--T--C--------------A---C-A--------------------T----------------A---------------T-----G---G-T---- 2777
05_DF.BE.x.VI1310 G-----------------------------G---------CAAT-------C--G--------------------T--------------A--A---C-A--------------------T----------------A---------------------G---------- 2793
06_cpx.AU.96.BFP90 G-----------------C-----------G---------CAA--C-----C--G--G-----------------T--------A--G-----A---C-A--------------------T-----------------------------------C--G---G-A---- 3439
07_BC.CN.98.98CN009 G-----------------C---------------------CA---------------T-----------------T-----A-----------A-----A--C-----------------T--T--A---------------C-T--------------G--GG------ 2743
08_BC.CN.06.nx2 G---------------------------------------CA------------G--T-----------------T-----------------A-----A--------------------------A---------------C-T--------------G--G------- 3345
09_cpx.GH.96.96GH2911 G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--A-----------------T--------A-----A--A-----A--C-----------------TG---------------A----C-G-----------C------G-T-G-- 2613
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 G---------------------------T-----------CA-------A----GA-T--T--------------T-----------------A--G--A--C--------------------------------G------C-G--------------G---G------ 2790
11_cpx.CM.95.95CM_1816 A-----G-----------C--------T-----A-------A---------C--G--AT-T--------------T-----A--A--------A---C-A--------------------T------------A--------C----------------G--G------- 2775
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------------------G--------------------------------------------C--------------------A-----A-----------------------------------G-A-----------G---------G--------G- 3416
13_cpx.CM.96.96CM_1849 A-----G-----------C--------------AG-----CA-T-------C--G--------------------T-----A-----------A---C----------------A--C--T-----A----------A----C----------------G--GG------ 2816
14_BG.ES.05.X1870 A-----G-----------C--------------A------CA---------C-----A-----------------T-----A-----------A---C-A-----------C-----A--T-----A----------AA---C----------------G---G------ 2878
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 A-----------------C-G---------C----------AA--------------------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG-G--------G----A----C-G-----------C--G---G-T---- 2810
16_A2D.KR.97.97KR004 A-----------------C-----------C---------AA------------G--------------------T--------A--------A--G--A--------------------TG---A-----------A----C-G-----G--------G---G-T---- 2774
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------------------G---------A-A-----------G--------------------------------------A-----A-----------------------------------G-A---------------------G--------G- 2625
18_cpx.CU.99.CU76 A-----------------C-----------C-----G---CA---------------------------------T--------------A--A---C----------------A-----T----------------A---GC-----------A----G--G------- 2716
19_cpx.CU.99.CU7 G--------------------G------------------TCA--------------A-----------------T--------------------GC-------------C--------T-----A-----------A--GC----------------G---G------ 2637
20_BG.CU.99.Cu103 A-----G-----C-----C--------------A------CA---------C-----------------------------------------A--------------------------T---------------------C----------------G---------- 2877
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------------------------AAA-----------G--G-----------------T-----------------A-----A--C--------C--------T-----A--------------G-----------------G---------- 2616
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY A--C--------------C-----------C--A------CA-------A-C-----------------------T--------A--------A-----A--------------------TG-------------------GC-G--------A-----G---G------ 2619
23_BG.CU.03.CB118 ---------A-----------------------------------------------------------------------------------A--------------------------T----------------A----C----------------G---------- 2854
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------------------------------------------------G-----A-----------------TC----A-----------A--GC-A--------------------T-----------------A---C-------G--------G---G------ 2862
25_cpx.CM.02.1918LE A-----G-----------C-----------C--A------AAA--------G-----------------------T--------A--------A---C-A--------------------TG--------C-------A-----------------------GG-A---- 2619
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 A-----------------C-----------C---------AAA--------------A-A---------------T--T-----A-----A--A---C-A--------------------TG-------A--G----A----C-G-----------C--G---G------ 3416
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS A-----G-----------C--------------A------CA------------G--A-----------------T-----A--------A--A---C-A--------------------T--------C-------A----C------G---------G--GG----G- 3402
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------------------G----------------G----TT--------------T-----------------A-----A-------------------------------------A---------------------G--------G- 2777
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------------------------------------------------------------------------------A-----A---------------------G----A----------A---------------------G-----T--G- 2812
31_BC.BR.04.04BR142 G-----------------C----------------------A---------T--G--G-----------------T-----------------A-----A--C--------------------------A-----G--A---C-G--------------G---------- 2883
32_06A1.EE.01.EE0369 G-----------------C-----------G----------AA--------C--G--A-----------------T--------A--G--A--A---C-A--------------A-----T--------------------G--------------C--G---G-A-G-- 3046
33_01B.ID.07.JKT189_C A-----------------C-----------C----------AA--------------------------------T--------AC-------A---C-A--------------A-----T-----------G----A----C-G-----------C--G---G-T---- 2712
34_01B.TH.99.OUR2478P A-----------------C-----------C----------AA--------------------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T---- 2613
35_AD.AF.07.169H ----------------------------------------AC---------------A-----------------T-----------------A-----A-----------C--------T-----A-----------A-----G--------------G---------- 2611
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 A-----------------C-----------C---------CAA----------------A--------G------T--------A--G--A--A---C-A--------------------TG---------------A---GC-G--------A--C--G---G-A---- 2616
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A-----------------------------C--A------CA-T-------T-------T---------------T--------A--------A---C-A--------------------TG-------------------GC-G----G---T--C--G-----T---- 2601
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------------------------------------------G--G--------------------------------------A-------------------------------------------A---------------T-----G---------- 2834
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------------------------------A-------------G--------------------------------------A--------------------------T-----------G--G-A------G-----G--------G---------- 2888
40_BF.BR.05.05BRRJ055 G---------------------------------------A----------C--G--------------------T---------C----A--A---C-A--------------------T--------------------G-----------------G---G----G- 2894
42_BF.LU.03.luBF_05_03 A-----------------------------G---------CAA-----------G--------------------------------------A--------C-----------A-----TG-G--A----------AA--------------------G---------- 2949
43_02G.SA.03.J11223 A-----G-----------C--------------A------CA---------C--G--A-----------------T-----A--A--------A---C-A--------------------T-----A----------A----C-G----G------C--G---G------ 2936
44_BF.CL.00.CH80 ------------------------------------------A-----------G--------------------------------------A-----------------------------------------G-A-----------G-T-A-----G---C-T--G- 2853
45_cpx.FR.04.04FR_AUK G-----------------C---------------------CAA--------C--G--A-----------------T--------A--G-----A---C-A---------------------T----A-----G----A---------------------G---G-A---- 3397
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 G---------------------------------------CAAT-----A-C--G--G-----------------T--------------A--A---C-A--------------------T----------G---G-A---------------------G---G----G- 2849
47_BF.ES.08.P1942 ---------A-------------------------------------A------G----A---------------------------------A--------------------------------------------A--------C-G---------G--------G- 2850
48_01B.MY.07.07MYKT021 A-----G-----------C-----------C---------CAA--------------------------------T--------A--------A---C-AG-------------A-----TG--------C-G----A------G-----------C--G-----T---- 2616
49_cpx.GM.03.N26677 G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--AGC---------------T--------A--G--A--A---C-A--------------------T----------------A----------------A----G---G-A---- 2833
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------C-----------------A-------A-T----------G--------------------------------------A--------------------------TG---------------A---------C-----------G---------- 2618
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------------C-G---------C----------AA--------------------------------T--------A--------A---C-AR-------------A-----TG----------RR---A----C-G--------------G---G-T---- 2725
53_01B.MY.11.11FIR164 A-----------------C-GG--------C----------AA----------G---------------------T--------A-----A--A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C------G-T---- 2751
54_01B.MY.09.09MYSB023 A-----------------C-G---------C----------AA--------------------------------T--------A--------A--GC-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---GTT---- 2813
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------------------------------------C------------G--------------------------A-----------A--G--A--------------A-----TG-------C--G--G-A----C-G--C--G-----C--G---G-T--G- 2721
O.BE.87.ANT70 G-----G--------A--C---------------T-C--CCAAT----TA-C--G--TGTG-----A--A-----T-----A--AC--A-A--A--GC-A--------------A--C--T-A---A----G---G--AG----G-----GT-AA-------C-----GT 3465
O.CM.91.MVP5180 A-----G-----C--A--C--G--------------C--CCAAT----T--C-----AGTG-----A--A-----T-----A--A-----A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G--C--GT-AA-C------------T 3440
O.CM.98.98CMA104 G-----G--------A--C--G-----------A--C--CCA-T----T--T--G--AGTA-----A--T-----T-----A--A---A-A--A--G--A--------------A-----T-A---A----G------AG----------GT-AA-------C-----GT 2897
O.FR.92.VAU G-----G-----C--A--C--G--------------C--CCAAT----T--C--G--AGTG-----A--A-----T-----A--A--G--A--A---C-A--------C--------C--T-AT--A----G-----AAG----G-----GT-AA----------T--GT 2977
O.SN.99.99SE_MP1299 G-----G--------A--C-----------G-----C--CCAAT----TA-C--G--GGAA-----A--A-----------A--AC----A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG-G--G-----GT-AA-------CG----GT 3464
O.US.10.LTNP G-----G--T-----A--C-----------C--A--C--CCAAT-A--TA-C--G--TGTG-----A--A--------------AC-CA-A--A--G--A-----------------C--T-A---A----G-----AAG--C-T-----GT-AA-------C------T 3386
O.US.97.97US08692A G-----G--------A--C-----------------C--CCAAT----TA-C--G--AGTG-----A--A-----T-----A--AC--A-A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------C-----GT 2862
N.CM.02.DJO0131 A-----G--------A-----------G--C---A-A---AA-T-A------C-G--TGTA--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T----G-T-AA-C------------- 2917
N.CM.04.04CM_1015_04 A-----G--------A--------------C-----A---AA-T-A--------G--T-CA--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C--------A--GC-T------T-AA-C-----------G- 2916
N.CM.06.U14842 A-----G--------A--------------C-----AG--AA-T-A-----G--G--AGTA--------------T-----A--A--G--A--A--G--A-----------------C--T-----A----------AA--GC-T----G-T-AA-C------------- 2918
N.CM.95.YBF30 A--------------A--C-----------C-----A---AA-T-A--------G--TGTA--------------T--------A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-G-----AA--GC-C------T-AA-C------------- 3005
N.CM.97.YBF106 A-----G--------A-----------G--C-----A---AA-T-A--------G--GGTA--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T------T-AA-C-----------G- 3003
N.FR.11.N1_FR_2011 A-----G-----C--A--------------C-----A---AA-T-A--------G--TGTA--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--TC-T----G-T-AA-C-----G------- 2812
P.CM.06.U14788 A-----G-----------C--G-----K--G--A--C--CAAAT-A--------G--A--T-----A--A--------T------C----A--A--G--A--------T-----A-----T-----A----GG----AAG-G-----Y-----AA----------T--RT 2882
P.FR.09.RBF168 A-----G-----------C--G-----G--G--A--C--C--AT-A--------G--AGCT-----A--A--------C------C----A--A--G--A--------------------T-----A--A-GG----AAG----R--C-----AA----------T---T 3446
CPZ.CD.06.BF1167 A------T-A--C--A--G--G--------G----AG---AAAT-A-----GCC---A-CA-----A--T-----T--T-----A--------T-----A--------------A-----T--------C-G-AC---AG--C-C--C---T-AA----G---GT----- 3513
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A-----GT-A-----A-----G--------C----AA---AAAT--------C-G--AGTG--------T-----T--T-----------A--C-----A--------------A--A--T-----A------A-T-A---GC-T------T-AA----G---G-G--G- 2953
CPZ.GA.88.GAB1 A-----G-----C--A--C-----------C--------TCAAT-A-----------GGTA--------------T-----A--AC-GA-A--A--G--A--------------------T-----A--A---A---A------------G--GA-A--------A--GA 3472
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 C-----G--A-----A--------------G---AAC--CACC---------CC---ACAG-----A--G---C----C--A---C-G--A--C--G--A--------------A--C--TG----A--A--GAC--AAG-------C---T-AA-A------GTA---- 3052
CPZ.US.85.US_Marilyn C--------------A-----G--------G-----C---CA-T-A---C-------A-TT-----A--------T--T-----A-----A------C----C--------------A--T-----A--A---A---A---G-----C---T-AA-A-A----G-T---- 3471
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B.FR.83.HXB2 CACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGAAAACAGAGAGATTCTAAAAGAACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAGAG 3581
Pol A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A__E__N__R__E__I__L__K__E__P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q__E_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------T---G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----G--------------------G--------A--C-----------------A--------------------A--A-------A------------C--------------- 2789
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --T-------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----G--------------C--T--G-----G--A--------T-----------A---G----------------A--A----C--AT--------------------------- 2786
A1.ES.06.X2110 ----------TA--G--A-TA-G--T--G--------AT-----T-------G-----G--------------------G--------A--C-------------------------T------------A--A-------A------------C--------------- 2819
A1.IT.02.60000 -------C--TA-----A----G--TA-G--------AT-----T-------------G--------------C--T--G--------A--------------------T---G----------------A--A-------A------------------------G--- 3586
A1.KE.06.06KECst_001 ----------TA--G--A--T-G--T--G--------AT-----T-------G-----G--------------C--T----------CA--------T--C-----------------------------A--A-------A------------C--------------- 2778
A1.RU.11.11RU6950 ----G-----TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T------------------------G------T--G------T-A--------------------T---G----------------A--A--A----A------------------------G--- 3105
A1.RW.07.pR463F ----------T---G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----G--------G-----C--T--G--------A-----------G-----------------------------A--A-------AT-----------------C-----G--- 3596
A1.SE.95.SE8538 ----------TA--G--A--T-G--T--G--------A------T-------G-------------------CC--T--G-----------C--------------------------------------A--A-------A------------C--------------- 2780
A1.TZ.01.A341 ----------GA--G--A--T-G--T-----------AT-----T-------G-----G--------------C--T--G-----G--A------------------------G----------------A--A-------A------------C--------------- 2783
A1.UA.01.01UADN139 ----G-----TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T-------G---------C-------------T--G--------A--------------------T---G----------------A--A--A----A------------------------G--- 2780
A1.UG.07.p191845 T---------TA--G--A--T----T--G--------AT----GT-------G-----G-----------G--C--T--G-----G--A--------------------A--------------------A--A-------A------------C--------------- 3617
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------T---G-----T-G--T--G--------AT-----T-------------G--A---------A-C--T--G-----G--A------------G--------C-------------------A--A-------A---------------------------- 3022
A2.CD.97.97CDKTB48 --T-------CA--G-------G--TAG---------AT-----T---A---G-----G--------------C--T--------G--A-----------------------------------------A--A---------------T-------------------A 2919
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------CA--G-----T----TAG---------AT-----T---A---G-----G------------A-C--T--------G--A--C----------------------C------------------------G-A---------------------------A 2780
A2.CY.94.94CY017_41 ----------CA--G--A----G--TA-----------T-----T-A-A---G-----G--A---T-----ACC--T--------G--A--C--------------------------------------A--A-------A------------------------G--A 2938
B.AR.04.04AR143170 --T-----------G-------------------------------------------G----------------------------------------------------------T----G----------------C--------------------C--------- 2782
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------------------------------------------------G-----------------------------------C-----------------------------------------A--------------T------------------ 2792
B.BO.09.DEMB09BO001 --------------------------------------T----------------T--G--A------------------------------------------------------------T----A------------------------------------------ 2950
B.BR.06.06BR1119 --------------G--------T---C----------T-------------------G--------------------G--------A--------T--------------------------------------A-T------------------------------- 2998
B.CA.07.502_1191_03 --------------G-----------AC------------------------------G--A-------G-------------------------------A--------------------T-------A--------------------------------------- 3008
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 --------------G------------C------------------------------G-----------G----------------------------------------------------------------------------------GG--------------A 2807
B.CN.10.DEMB10CN002 --------------G-----------AG----------A-------------------G------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------A 2953
B.CO.01.PCM001 -C------------G----C---T---C---G--G---------T-------------G--------------G--------------------------------------G---------C----------A--------A------T-------------------- 2786
B.CU.99.Cu19 --------------G------------C----------------T-------------G------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------A 3128
B.CY.09.CY266 --T-G------------A--------AG------------------------------G--------------G---------------------------------------------------------------A-C-----------------------------A 2798
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ----G---------G-------------------------------------------G--A---------------------------------------------------G----------------------------T--------------------------A 2819
B.DK.07.PMVL_011 ----------G---G-------------------------------------------G--A------------------------------------------------------------C------------AC--G------------------------------ 2946
B.DO.05.05DO_160884 -C-----G------G--A----------------------------------------G-----------------------------------------------------------------------A----------A---------------------------- 2792
B.ES.09.P2149_3 --------------G------------C------------------------------G--------------------------------C-----------------------------------------------G------------------------------ 3037
B.FR.08.DEMB08FR002 -------------------------------G--------------A-----------G------------------------------------------------------G--------G--------------G-T--T-----------------A--------- 2943
B.GE.03.03GEMZ004 -----------------A----G-----------------------------------G--A---T-------G--------------A------------------------G-----------------------A-T------------------------------ 2777
B.HT.05.05HT_129389 --------------G-G-----------------------------------------G--------------------------G-----C--------------------------G--------------------T------------------G----------- 2782
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------G-G--------------------------------------T--G--------------------------------------T--------------------G---C----------------------G------------------------ 2789
B.JP.05.DR6538 -----------A-----GTGT----------------------------------------A---T-------------------G-CA------------------------G--------G-------A-----------T--------------------------- 3585
B.KR.07.07KYY4 --------------G-------------------------------------------G--A---------AC---------------A-----------------------G-------------------------T------------------------------- 3247
B.NL.00.671_00T36 -----------A--G------------C------------------A------------------------------------------------------A----------------------------------A--------------------------------- 3146
B.PE.07.502_2649_wg8 --------------------------------------T-------------------G--A-----G--G----------------CA------------------A--------------G-------A--------------------------------------- 3002
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------------------------------------------------------G-----------------------------T------------------------G-------------------R------------------------------------ 2789
B.RU.11.11RU21n ---------------------------C---------A--------------------G--------------------------------------T---------------G--------C-------------A--------------------------------- 3152
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------------------------T---------------------------T--G--A-----G------T-----------------------------------------------G---------------T---------------CY-------------- 2933
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------G-------G---AG---------AA-------------------G-----------------------------------------------------------------------------A-----T--G---T-------------C------ 2801
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------G-----------A-------------------------------G------------C---------------CA-----C------------------G-------------------------------------------G------------ 3581
B.UA.01.01UAKV167 --------------G-----------------------T-------------------G---------------------------------------------------------------G----------A-A------T--------------------------- 2807
B.US.11.ES38 --------------G--------T--A-------------------------------G--A---A-------------------------------------------------------------------------------G------------------------ 3516
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------------G-----------A----------A--------------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2783
B.VE.10.DEMB10VE001 --T-----------G-------------------------G-----A-----------G--A---T-------------------------------------------A------------T--------------A-T---------T-------------------A 2933
B.YE.02.02YE507 -G----------------A-T-----A----------AT-------------------G--A---A-------------------------------T-----------A------------------------------------------------------------ 2798
C.AR.01.ARG4006 ----------CA--G-------G--T-C---------AT-----T-------G-----G--A--------------------------A--------T-----G--------------T-----------A----AA--G------------------------------ 2765
C.BR.07.DEMC07BR003 ----------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--A--------------------------A--------------G-----T--------T-----------A------G-G--T--G-----------------------A 2913
C.BW.00.00BW07621 ----------CA--G-G-----G--T-----------AT-----T----T--G-----G--A--------------------------A--------------------T--------T--C-----A--A------A-T-A---------------------C-----A 2934
C.CN.98.YNRL9840 ----------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A---T----------------------A---------T-------------G-----T-----------A--------G-A---------------------C-----A 2765
C.CY.09.CY260 --T-------CA--G----------T-----------A------T-------G-----G--A--------G--G--------------A--------------------------------G-----A--A--A---G-G-A---G-----------G-----C------ 2804
C.ES.07.X2118_2 -------T--CA--G-G--------T-----------AT-----T-------G-----G--A-----G--------------------A------------G----------------T--------A--A--------T-----------------------C-----A 2997
C.ET.02.02ET_288 ----------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A-----------G--------------A--------T--------------------T-----------A------G-T-A---------------------C-----A 2783
C.GE.03.03GEMZ033 ----------CA--G----------T-----------AT-----T-------G-----G--A--------------------------A-----------------------------T-----------A-----A--T-A---------------------C-----A 2762
C.IL.98.98IS002 ----------CA--G----------T-----------AT-----T-A--------------A--------------------------A-----------------------G----TT-----------A--------T-A---G-----------------C-----A 2915
C.IN.03.D24 ----------CA--G----------T-----------AT-------------G--T-----A------------T-------------A--------T---G-------A--G-----T--------------------G-A---------------------C-----A 3617
C.KE.00.KER2010 ----------CA--G----------T-----------AT-----T-------G-----G-CA--------------------------A-----------------------G-----T-----------A--------T-A---------------------C-----A 2762
C.MM.99.mIDU101_3 ----------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A---T-------------G-------CA-----------------------G-----T-----------A----------A---------------------C-----A 2932
C.MW.93.93MW_965 ----------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------------G--A--------------------------A-----------C--------G--------T-----------A--------T-A------------C--------C-----A 2768
C.SN.90.90SE_364 -C--------C---G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G--A--------------------------A--------------------A--------T-----------A--------T-A---------------------C-----A 2750
C.SO.89.89SM_145 ----------CA--G----------T-----------AT-------------G-----G--A--------------------------A--C--------------------G-----T-----------A--------T-A---------------------C-----A 2802
C.TZ.02.CO178 ----------CA--G----------T-----------AT-----T-A-----G----------------G---------------G--A-----------------------G-----T-----------A--------T-A---G-----------------C--G--A 2762
C.US.98.98US_MSC3018 ----------CA--G----------T-----------AT-----T-------G-----G--A------------------T-------A-----------------------------T-----------A--------T-A---------------------C-----A 2756
C.UY.01.TRA3011 ----------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--A---T---------------------CA-----------------------------T-----------A--A-AC--G-----------------------C-----A 2753
C.YE.02.02YE511 ----------TA--G-------G--T-----------AT-----T-------------G--A--------------------------A-----------------------------------------A------T-T-A---------------------C-----A 2756
C.ZA.10.DEMC10ZA001 --T-------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A--------------------------A-----------T-----------G-----T-----------A-----AA-T-A---------------G-----C-----A 2921
C.ZM.02.02ZM108 ----------CA--G-------G--T-----------AT-----T----T--G-----G--A-------------------------CA-----------------------------T--------A--A--A-----T-A---G-----------------C-----A 3550
D.CD.83.ELI -------------------------------------AT-------------------G--A---T----------------------------------------------------------------A--A-----C--------------C--------------A 3127
D.CM.10.DEMD10CM009 --T-------G---G----------------------AT-------------G-----G--A-----C--------------------A-----------------------------------------A--A------A----------C-GG-----C--------A 2956
D.CY.06.CY163 --T--------A--G----G-----------------AT-------A-----G-----G-----C--C-----------T--------A------------------------------A----------A--A------A----------T-GG--------------A 2789
D.KE.97.ML415_2 --T-G-----T---G-----T----------------AT-------------------G--A--------------------------A--------------------------------------------A-------A---G-----------------------A 3047
D.KR.04.04KBH8 ----G-----------------G---A----------AT-------------------G--------------------------------------T------------------------T-------A--A--------------------------A--------- 3540
D.SN.90.SE365 -----------A--G---------------C------AT-------------------G-----------------------------------------------------------------------A--A-------A------------------------G--- 3598
D.TD.99.MN011 --T-------G---G-----------A----------AT-------------------G--------C-G---------G------------------------------------------G----A--A--A-----------------T-GG--------------A 2805
D.TZ.01.A280 ----G-----------------G---A----G-----AT----------------T--G----------G----A------------CA-----------------------------------------A--A-A---------------------------------A 2782
D.UG.08.p191859 ----G---------G-------G--------------AT----------------------A--------G--------------G--A------------A-------A--------------------A--A--------------------------A--C-----A 3599
D.YE.02.02YE516 --T-------T---------T-----AG---------AT-------------------G--------C-G----------------------------------------------------G-------A--A-----------------G-GG-----------G--A 2792
D.ZA.90.R1 --T-----------G----------------------AT-------------------G--A--CT----------------------------------------------------------------A--A---G-T--------------C--------------A 2927
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----------CA--G-G-----G--T-C------GA--T-----T-------G--T-AG--A-----------------------G--A---------------------------------G-------A--A---A---AG--------------------------- 2684
F1.AR.02.ARE933 ----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T----------T--G--A-----------------------G--A-----------------------------------------A--A--------G--------------------------- 2875
F1.BE.93.VI850 ----------CA--G-G-----G--T-C---G------T-----T-----A----T--G----------G---------------G--A-----------------------------------------A--A--AG-C--G-----------------------GA-C 2918
F1.BR.07.07BR844 ----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T-------G--T--G--A--------G--------------G-CA-----------C-----------------------------A--A--------G--G------------------------ 3362
F1.CY.08.CY222 ----G-----TA--G-G-----G--T-C---------AT--A--T-A-----G--T--G--------------------------G--A------------------------G-------------A--A--A--------G--------G-----------C------ 2774
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----------TA--G-GA----G--T-C----------T-----T-------G--T--G--------------------------G--A---------------------------------G-------A--A--------G--G-------T---------------- 2917
F1.FI.93.FIN9363 ----------CA-GG-G-----G--T-C-------A-TT-----T----------T--G--------------------------G--A---------------------------C--A--T-------A--A--------A--------------------C-G---- 2910
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------CA--G-G-----G--T------------T-----T-------G-----G-----------------G--------G--A---------------------------------C-G-----A--A------------------------------------ 2783
F1.RO.96.BCI_R07 ----------TA--G-GA--T-G--T-C----------T-----T-------G-----G--A-----------------------G--A--------------------T--------------------A--A--------G--------------G------------ 3605
F1.RU.08.D88_845 ----------TA--G-GA----G--T-C----------T-----T-------G-----G--A-----------------------G--A-----------------------------------------A--A--------G--G-----------------------A 3040
F2.CM.10.DEMF210CM007 --T-------T---G-GT----G--T-C----------T-----A-------G--------A-----------------------G--A--------------------T-----------------------A-----T-AT--------------------------- 2928
F2.CM.97.CM53657 -G--------C---G-G----------T---------AT-----A-------G-----G--A-----------------------G--A--------------------TC-----------G-------A--A-----C-A---------------------------- 2771
G.BE.96.DRCBL --T-------CA--G--T--A-G----C---------AA-G--GT-------G-----G-----------------T-----------C---------------------C-----------G-------A--A----T-------------------G----------- 3538
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------A--G-------G--T-C---------AT-G---T-------------G--------G-----C--T--G-----G--C--C-----------G-----------------GG-------A--A--AGT--AA--G------------------------ 2962
G.CN.08.GX_2084_08 ----------CA--G-------G--T-----------AT-----T--A----G--T--G-----------------T-----------C--C--------------------R---------G-------A--A----CC-A---------------------------- 2821
G.CU.99.Cu74 --T-------CA--G-------G--T-----------AT-G---T-------G-----G--A--------------T-----------C--------------------AA-----------G-------A--A---A-C-A---------G------------------ 3185
G.ES.09.X2634_2 ----------CA--G----------T-----------AT-G---T-------G-----G--------G--------T-----------C--------------------A------------G-G-----A--A----T--A---G--------C--G--C--------- 3064
G.GH.03.03GH175G -----------A--G--T-C--G----C---------AA-G--GT-------G-----G--A-----------G--T-----------C--------------------A------------G-G-----A--A----T--A---------------------------- 3621
G.KE.93.HH8793_12_1 ----------CA--G-------G--T-CG--------AT-G---T-------G-----G--.--------------T-----------C--------------------G------------G----A--A--A-AA-----A--------------------C------ 2981
G.NG.09.09NG_SC62 -T--------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G----------G------T-----------C--C------T----------A------------G-------A--A-A--CT--T--------------G------------ 2773
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B.FR.83.HXB2 CACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGAAAACAGAGAGATTCTAAAAGAACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAGAG 3581
Pol A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A__E__N__R__E__I__L__K__E__P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q__E_
G.PT.x.PT3306 ----G---------G----------T-C---------AT-G---T-------G-----G-----------------T-----------C--------G-----------A------------G-------A--A-------A------------C---G-C--------- 3521
G.SE.93.SE6165_G6165 ----------CA--G--T----G----C---------AA-G--GT-------G-----G--A-------G------T-----------C--------------------A------------G----A--A--A----T--A---------------------------- 2978
H.BE.93.VI991 -----------A--G-------G--TA----G-----AT-G---T-------------G----------------------------CA--------T-----------A-----------------------A----C--A---G------------------------ 2970
H.BE.93.VI997 ----------C---G-------G---A----G-----AT-G---T-------------G----------G------------------A--------T-----------------------------------A----C--A---------------------------- 2905
H.CF.90.056 --T-------CA----------G---A----G-----AT-G---T-------------G--------G-G-------A----------A--------T----------------------------G------A--------------------------------G--- 2928
H.GB.00.00GBAC4001 --T-------CA----------G--TAC---G-----AT-G---T---A---------G--------G-G---------------G--A--------T-------------------------------------------AA--------------------------- 3099
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------G--CA--G--G--T----T-C---------AT-----T-------G-----G-----------------------------A---------T--G-------A------------G-------A--A----T--A---------------------------- 2775
J.CM.04.04CMU11421 ----------CA--G-----T-G--TA-R--------AT-G-----------G----A-----------M-----------------YR--C---------G-------A------------G-------A--A---G---A---------M------------------ 3087
J.SE.93.SE9280_7887 ----------CA--G-----T-G--TAG---------AT-G----------------A---------------------------G--A---------T--G-------A------------G-G-----A--A----TG-A------------------------G--- 2895
J.SE.94.SE9173_7022 ----------CA--G-----T-G--TAG---------AT-G----------------AG--------------------------G--A------------G---G---A------------G-G-----A--A--A-TG-A------------------------G--- 2896
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --T-------CA--G----------T-C----------T-----T-A-----G--------A-----------------G-----G--A--C-----------------------------------------A-----C--------------------A--------- 2777
K.CM.96.96CM_MP535 ----------CA--G-----T----T-C----------T-----T-A-----G--------------------G-----G-----G--A-----------------------------------------A--A---A-T-A------------------A--------- 2777
01_AE.AF.07.569M ----------CA--G-------G--TRC---------AT----GT------RG-----G-----------GACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A---G------------------------ 2787
01_AE.CN.09.1119 ----------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------------G------------ACC--T--G--------A--------T---------------G--------G-------A--A--A--G-A---------------------------- 2815
01_AE.HK.04.HK001 ----------C---G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G----------A--A----A---------------------------- 2943
01_AE.JP.x.DR0492 ----------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------ACC--T--G--------A--------------------A---G--------G-------A--A-----G-A--------------------T------- 3593
01_AE.TH.04.BKM ----------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------C-C--T--G--------A-----------G------------G--------G-------A--A-----G-A---------------------------- 3533
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ----G-----CA--G-------G--T-----------AT----GT-A-----G-----G--A---------A-C--T--G--------A--------------------A------------G-------A--A-----G-A--G------------------------- 3002
01_AE.TH.90.CM240 ----------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A---------------------------- 3155
01_AE.VN.98.98VNND15 --T-------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A---------------------------- 2836
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ----G-----TA--G--A--T-G-----G--------AT-----T-A-----G-----G--A--------------T--------G--C------------G--------C--G----------------A--A-------A---------------------------- 2952
02_AG.ES.06.P1261 ----------TA--G--A----G--T-----------AT-----T-------G-----G-----C-----------T-----------A--C---------A----------------------------A--A-----G-A---------------------------- 3018
02_AG.FR.91.DJ263 --T-------TA--G-------G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A--------------T-----------A------------G--------C-------------------A--A-------A---------------------------- 2929
02_AG.GH.03.03GH181AG ----------TA--G--A--T-G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A--------------T-----------A------------A-----------G----------------A--A-------AT--------------G-----------A 3605
02_AG.LR.x.POC44951 ----------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G--T--G--A---------A----T-----------A-----------GA-----------G----------------A--A-------A---------------------------- 3576
02_AG.NG.x.IBNG ----------TA--G--G----G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A--------------T--------G--A------------A-----------G--------T-------A--A-------A---------------------------- 3106
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --T-------TA--G-------G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A--------------T-----------A------------A-------------------G--------A--A-----G-A---------------G------------ 2778
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----------GA--G--A----G--T--G--------AT-----T-A--------------A--------------T--T--------A--------T------------C--G----------------A--A-------A---------------------------- 2778
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A--------------T-----------A------------A-----------G----------------A--A-----------------G------------------ 2771
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------------C------------------------------G------------------------------------------------------G----------------------A--------------------------------- 2807
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -C--------CA--G----------TAC---G------T-----T-A-----G-----G--------------------------G-CA--------------------------------------------A--------T-----------------A--------- 2947
05_DF.BE.x.VI1310 ----------G--------------------------AT-------------------G--A-----------------------G------------------------------------G-------A--A----T---G--------------------------A 2963
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------CA--G----------T-C---------A------T-------G-----G--A---T-------------------G--A--------------G------------------G--------------T-C--------------C-----A-----G--- 3609
07_BC.CN.98.98CN009 ----------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A------------------------A-A--C--------------------G-----T-----------A--------G-A---------------------C-----A 2913
08_BC.CN.06.nx2 ----G-----CA--G----------T-----------AT-----T-A-----------G--A---T---------------------CA--------------------A--G-----T-----------A--------G-A---G-----------------C-----A 3515
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------G--TA--G--A----G--T--G--G-----AT-----T-------G-----G--------------G--T--G-----G--A------------------------G----------------A--A-------A---------------------------- 2783
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 T-T-------CA--G-------G--T-----G-----AT-----T-------------G--A--------------------------A--------------G--------------T-----------A--------G-A---------------------------A 2960
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --T-------CA--G-------G--T-C----------T-G--GT-------------G--A-----------------C--------A---------T--------AGT------------G----A--A--A----T--A------------------A--------A 2945
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------------------A-------------------------------G--A------------------------------------------------------------G-------------------T-----------------C-T------- 3586
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------CA--G--T----G--TAC---------AT-----T-------G--------A---T----------T-----------C------------GAG-----A-------TG-----------A--A--A----AA--------------------------- 2986
14_BG.ES.05.X1870 ----------CA--G----------T-T---------AT-G---T-------G-----G--A-----G--------C-----------C--------A-----------A------------G-------A--A----C--A---G--------C--------------- 3048
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----G-----CA--G-----T-G--T-----------AT-----T-------G-----G-------------CC--T--G-------CA------------------------G--------G-------A--A-----G-A---------------------------- 2980
16_A2D.KR.97.97KR004 ----G-----CA--G-------G--TA----------AT-----T-A-A---G-----G--------------C--T--------G--A--C------------------------------G-------A--A--A-C--A---------------------------A 2944
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------A--G-----------A-------------------------------G--A--------------------------------------------------------------------------------T--------------------------- 2795
18_cpx.CU.99.CU76 ----------CA--G-------G--T-T---------AT-G---T-A-----------G--A-----------G--T--G-----G--A-----------------------GG----------------A--A--AT-T-A---------------------------- 2886
19_cpx.CU.99.CU7 -------------------------------------AT-------------------G--A-----------------G-----------C------------------------------G----A--A--A-------A---------------------------A 2807
20_BG.CU.99.Cu103 --T-----------G-----------AC----------------T-------G-----G--A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------A 3047
21_A2D.KE.99.KER2003 -------------------------------------AT-------------------G--A--------G--------------G--A--C--------------------------------------A--A--A----A---------------------------- 2786
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------------G-----T-G--T-----------AT-----T-------G--T--G----------G---G--T--G-----G--C-----------------------------------------A--A--A----A---------------------------- 2789
23_BG.CU.03.CB118 --------------G-------G--T-C---------AT-G---T-------------G--A----------------------------------------------------------------------------T------------------------------A 3024
24_BG.ES.08.X2456_2 --------------G-----------AC----------------T-------------G--A--------G--------------------C------------------------------T----------------------------------------------A 3032
25_cpx.CM.02.1918LE ----------CA--G-------G--T-T---------AT-G---T-------G-----G--A---------A-C--T--G--------C--------------------A------------G----------A---G-C--A--------------------------- 2789
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------CA--G-CA----G--TA-G--------AT-----T-------G-----------CT-G-----C--T-----------A--------------------------------------A--A-----A--G--A--------------------------- 3586
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------CA--G--T--T-G--T-----------AT-G---T-------------G--A-------G---------------G--A--------T------------------------G-------A--A-------A---G--------------A--------- 3572
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------G-------------------------------------------G--A-------------------------------------------------------T-----------------------A---------------G------------ 2947
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------G-----------A----------------G--------------G--A---A-----------------------------------G-----------------------------------A-T------------------------------ 2982
31_BC.BR.04.04BR142 ----------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--A-------------------------CA-----------------------------T-----------A--A-----G-A---------------------C-----A 3053
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------TA--G----G-----T-C---------AT-----T-------G--------A---T-------G-----G-----G--A--C------------------------------G-------A------A-T-A------------------A-----G--- 3216
33_01B.ID.07.JKT189_C -T--------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G----AG--------G---ACC--C--G--------C--------------------T---G---T----G-------A--A-----G-A------------------C--------- 2882
34_01B.TH.99.OUR2478P --T-------CA--G-G-----G--T--------R--AT-----T-------G--------A---------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A---------------------------- 2783
35_AD.AF.07.169H ----G-----TA--G--T----G--------------AT-------------------G--AC------------------------C------------------------------T--G--------A--A-------A---------------------------- 2781
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------G-----T-G--T--G--------AT-----T-------G--T--G--------------C--T--G--------C-----------------------------------------A--A--AG---A---------------------------- 2786
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -GT-------T---G--A--AAG--TA-G--------AT-----T-------G----TTTT----G----------T-----------C-TA----T----GA---G--A----------.-C-------A--A-------A--------------------T------A 2770
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --T-----------G-------------------------------------G-----G----------G---------------------------------------A---G--------G----A---------TGT------------------------------ 3004
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------G------------C----------------T-------G--T-----------------------------------------------------------------------------A------A----------------------------- 3058
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------CA--G-G-----G--TAC----------T-----T-------G--T--G--A-----G--G--------------G--A-----------G-----------------------------A--A--A--C--G------T-------------------- 3064
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------G-------------------------------------------G------T----------------------A--------------------------------------------A--A--------------------------------- 3119
43_02G.SA.03.J11223 ----------T---G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----R--A--------------------Y-----A------------A-------A--------------------A--A-------A---------------------------A 3106
44_BF.CL.00.CH80 --T-----------G-----------AG----------A----------------T--G--A---T-------------------G-----------------------G--------------------A-----A---T----------------------------- 3023
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------CA--G---T---G--T-C---------AT-----T---A---G-----G--A-------G-AGG-----G-----G--A------------A-----------------------------------------------T----------A-----G--- 3567
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------CA--G-GT----G--T-C----------T-----T-------G--T--G--A-----------------------G--A-----------G---------------------T-------A--A--------G--------------------------- 3019
47_BF.ES.08.P1942 ----------CA--G-----------A----G--------------------------G--A---T-------------------G--------------------------------------------------------------------------C-----G--- 3020
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------A-C--C--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A---------------------------- 2786
49_cpx.GM.03.N26677 ----------CA--G-----T-G--T-C---------AT-G-----------G-----G--A--------------------------A------------G-------A------------G-------A--A----T--A------------------C--------- 3003
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------G-------G--------------------G--------------G--------------G-----------G-C-------------------------G-------------------------------------------------------A 2788
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----------C---G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A---------------------------- 2895
53_01B.MY.11.11FIR164 --T-------CA--G---AGM-G--TR----------AT----GT-A-----G-----G------------ACC--T--G--------A--C---------------------G--------G-------A--A-----G-A------------C-----------G--- 2921
54_01B.MY.09.09MYSB023 --T-------CA--G----------T-C---------AT----GT-A-----G-----G------------ACC--T--G--------A-------------------------------------------------T---------------C-----------G--- 2983
55_01B.CN.10.HNCS102056 -G--------CA--G----------T-----------AT----GT-------G-----G------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A---------------------------- 2891
O.BE.87.ANT70 --T-----------G----TT---GTAG---G--------G---T-A-AG-----------A-GGT-----C-------G-----G--A--C---C-A--TGAT--G--TC--TGG-TTA-T--T--------A--AGGG-AG--------T--C--G--A-----G--A 3635
O.CM.91.MVP5180 --T-G-----G---G----TT---GTA----G-----A------T-A-A------------A-AG--------G--------------A-----CC-G--TGAC--------GTGG-TTAGT--T--------T--AG----G--------T--C--GG-A-----G--T 3610
O.CM.98.98CMA104 --T-------G---G----TT---GTA----G------------T-A-A---------G--A-GG--------------G-----G--A--C---C-A---GAT--------GTGG-TTAGTR-T--------A--AG----G--G-----T--C--G--A-----G--T 3067
O.FR.92.VAU --T-G--------GG-----T---GCA----G-----A------T-A-A---G-----G--A-AG--G-----G-----------G--A--C---C-A--TGAT---------TGG-TTA-C--T--A-----A--AG-G--A--------T--C--G--A-----G--T 3147
O.SN.99.99SE_MP1299 --T-G------A--G----TT---GTA-----------------T-A-AG--G--T-----A-AGT-------------G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T-----------ATGG--A--------T-----G--A-----G--T 3634
O.US.10.LTNP --T--------A--G----CT---GT-----G--------G---T-A-AG-------------AAT-------------G-----T--A--C---C-A--TGAC-----TA--TGG-TTA-C--T-----A--A--AG----G--------T--C--G--A-----G--- 3556
O.US.97.97US08692A --T-G---------G----TT---GTA----G------T-G---T-A-AG-------------AG--------------G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T--------A--AG----G--------T--C-----A-----G--T 3032
N.CM.02.DJO0131 -TT-G---------G-CAACT-T---A----------AT-----T-A-----------G-----AT---G------CC----------C--C---------GG------AC-------------T--A--A--A--A----AT--G-----------G--------G--- 3087
N.CM.04.04CM_1015_04 -TT-G---------G-TA-CT-T--------------AT-------A--------T--G-----AT----------CC----------C------------GA------A--------------T--A--A--A--A---A-T--G-----------G--------G--A 3086
N.CM.06.U14842 -TT-G---------G-CAACT-T---C----------AT-------A-----------G-----AT----------TC----------C------------GA------A---G----------T--A--A--A--A--T-AT--G-----------G--C-----G--- 3088
N.CM.95.YBF30 -TT-G---------G-CAACT-T--------------AT-------A-----------G-----AT----------CC-G--------C------------GG------A---G----------T--A-----A--A-----T--G-----------G--------G--- 3175
N.CM.97.YBF106 -TT-G---------G-CA-TT-T---C----------AT-------A-----------G-----AT----------CC----------C------------GG------A--------------T--A--A--A--A-----T--G-----------G--------G--- 3173
N.FR.11.N1_FR_2011 -TT-G---------G-TAACT-T---A----------AT-------A-----------G-----AT--------A-CC----------C------------GG------A-----------G--T--A--A--A--A-----T--G-----------G--------G--- 2982
P.CM.06.U14788 -CT-----------G-TG-YT-T--TAG---------AT-------A-AG-----T-A---A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A------GCG--A--------T-----GG-A-TC--G--A 3052
P.FR.09.RBF168 -CT-----------G-TG-T--T--TAG---------AT-------A-AG-----T-A---A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A-----AG-G--A--------T-----G--A--C--G--A 3616
CPZ.CD.06.BF1167 G---------T---G---AGT-G--T-C---------AT-----T-A-AG-----T-A-C-A---T--------A-------G--GACC--C---------AAGG--CCTC-T-AG----CTG----------A--AA----A--------T------G-C-----GA-A 3683
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 GT--G---------G--G-T--C--CCC------T--A-----------------TCA------A----------------------CC--C--------TGA---G--A-----------------------A--A--G--T--G--------------A-T---G--- 3123
CPZ.GA.88.GAB1 A---G-----T---G-T--T--C---CC---------AT-----T-A--------T--G-----AG---GCAC------------G--A--C-----T---GAC-----GC-T-----------------A-----CA-CT----G-----T-----G--A-T---G--A 3642
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G------T--CCCTG-GGA-------AG---------AT----GT-A-A------T-A---A------------AAG--G--G--T-CA--C--------TAA-CT-CCA---CA-----C-G----A--A-----A--G--T-----------------A-----G--A 3222
CPZ.US.85.US_Marilyn -T-----T-----TG--AATT-T---C-T--G-----AA-G--GT-A-A------------A--------G--------------G--C------------GA------A---G--------G----A--A--A--AAGGA-T--G--------C-------T------A 3641
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B.FR.83.HXB2 CCATTT...AAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCACACTAATGATGTAAAACAATTAACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAG...ACTCCTAAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGA 3745
Pol _P__F__.__K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H__T__N__D__V__K__Q__L__T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__.__T__P__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------...--------A----------------------A----TC---TY---------------G-------G----A-TG---------G-GGT--TG------------------------...---------------T-A-----------A----------- 2953
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------...------T-A-------------------A--A-G--TC---T----------------GG----------CA-TG---------G--G-----------------------------...--C--------C-G---A----------GA----------- 2950
A1.ES.06.X2110 ------...-----------------G-------------AA---TC---T----------------G-------G----A-TG---------G-GGT--TG-----------------------A...G----------------A-----------A----------- 2983
A1.IT.02.60000 ------...--------A-------------------A--G-G--TC---T----------------------------CA-TG---------G-G------------------------------...-T-----------G---A--------R-G------------ 3750
A1.KE.06.06KECst_001 ------...-----------------G-------------AA---TC---T----------------G---G---G----A-TG--------G-CGG---TG------------------------...-----------C-----A--------------G-------- 2942
A1.RU.11.11RU6950 ------...--G-----A-------------------A--A-G--TC---T-----C----------------------CA-TG--------GG-GG-----------------------------...-------------G---A-----------A----------- 3269
A1.RW.07.pR463F ------...-------------------------------A----TC---T----------------G----C---------TG---------G-GG---TG------------------------...--------G--------A----------------------- 3760
A1.SE.95.SE8538 ------...------T-A-----------G----------A----TC---T------------------------G----A-TG--------GG-GGT--TG------------------------...---------------G-A--------G--A----------- 2944
A1.TZ.01.A341 ------...-------------------------------AA---TC---T---------------------C-------A-TG--------GG-GGT--TG--------------T---------...-T-------------T-A-----------A--G-------- 2947
A1.UA.01.01UADN139 ------...--G-------------------------A--A-G--TC-A-T----------------------------CA-TG---------G-GG----------------------------A...-------------G---A-----------A----------- 2944
A1.UG.07.p191845 ------...--G--C--A----------------------GA---TC-A-T-----A----------G-------G----A-TG--------GG-GGT--TG------------------------...-------G-------T-A-----------A----------- 3781
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------...--------A-------------------A--A----TC---T--------------------G----------T---------GG-GGTT---------------------------...--C------------T-A-----------A----------- 3186
A2.CD.97.97CDKTB48 ------...--------A--------G----------A--G--A-TCCA-------C-----------------------A-----A---------G-----------------------------...-T-----------G---A-----------A----------- 3083
A2.CM.01.01CM_1445MV ------...--------A--------G----------A--A----ACCA-T-----------------------------A-----A---------GT--TG------------------------...--------G----G-T-A-----------A----------- 2944
A2.CY.94.94CY017_41 --C---...--G--------------G----------A--G----TCCA--------------A-------G--------A-----A-------------TG-----------G------------...---------------T-A----------------------- 3102
B.AR.04.04AR143170 ------...-----C--A-----------G-------A-------------------------------------G--------------------G----------------------------A...-T-----------GGT-A-----------A----------- 2946
B.AU.04.PS1038_Day174 ------...--------A-----------G------------------A-------------------G------------------------------------------A--------------...-------------G---R-----------A----------- 2956
B.BO.09.DEMB09BO001 ------...--G---T-A----------------------CA-----G------------------------C-----------------------GT----------------------------...-----------------A--A-----G--A----------- 3114
B.BR.06.06BR1119 ------...-----C----------------------------------------------------G----C--GT-------------------------------------------------...-T-------------T-A----------------------- 3162
B.CA.07.502_1191_03 ------...--------------------G-----------------------------------------G--------------------G---G-----------------------------...-----------------A----------------------- 3172
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ------...--------A-----------G------------------------------------------------------------------G-----------------------------...-------------G-T-A-----------A----------- 2971
B.CN.10.DEMB10CN002 ----A-...--------------------GC-------------------T---------------------------------------------G-----C----------------------A...-------------G-T-A----------------------- 3117
B.CO.01.PCM001 ------...---------------------------------------A-------------------------------A---------------G-----------------------------...-----------------A-----------A----------- 2950
B.CU.99.Cu19 ------...--------------------G-------------A-A-------------------G-----G------------------------G---TG------------------------...-----------------A-----------A----------- 3292
B.CY.09.CY266 ------...--G-----A------------------------------------------------------------------------------G-T--------------------------A...-------------G---A--------G-----G-------- 2962
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------...--------------------------------------------------------------G------------------------G-T---------------------------...-----------------A--------G--A--G-------- 2983
B.DK.07.PMVL_011 -AG---...--G-------------------------A---------CA-----------------------------------------------G-------------------------G--A...-------------G-T-A-----------A----------- 3110
B.DO.05.05DO_160884 ------...--------------------G---------------A----A-----------------------------A-----A---------G-----------------------------...--A--------------A----------------------- 2956
B.ES.09.P2149_3 ------...--------------------------------A-----------------------T-----G-----------------G------T----------------G------------...-------------GG--A----------------------- 3201
B.FR.08.DEMB08FR002 ------...-----C--------------G-----------------------------------------G------------------------G-----------------------------...-------------G---A--------G--A--G-------- 3107
B.GE.03.03GEMZ004 ------...--------------------G-------A---------------------------------G------------------------G----------------------------A...-----------------A-----------A----------- 2941
B.HT.05.05HT_129389 ------...--------A-----------------------------------------------G------------------------------G--------G--------------------...-TA----------G---A-----------A----------- 2946
B.JM.05.05JM_KJ108 -----C...-----------------------------------A-----------------------------------A---------------T-G-T----T--------------------...-----------------A----------------------- 2953
B.JP.05.DR6538 ------...--------------------G-------------A----------------------------------------------------G-----------------------------...-----------------------------A----------- 3749
B.KR.07.07KYY4 ------...-----------------------------------------T---------------------------------------------G-----------------------------...-------------G---A-----------A----------- 3411
B.NL.00.671_00T36 ------...--------------------G-------A-G----------------A---------------------------------------G-T---------------------------...---------------T-A-----------A----------- 3310
B.PE.07.502_2649_wg8 ------...----------------------------A------------------------------------------A-T------G------T-----------------------------...-------------G---A-----------A----------- 3166
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------...-------------------------------C-------------------------------C----------------------TG-----------------------------...-------------G---A----------------------- 2953
B.RU.11.11RU21n ------...--------------------------------------------------------------G------------------------G----T-----------G------------...-----------------A--------G--A----------- 3316
B.TH.07.AA040a_WG11 ----A-...--------------------G-------------------T-------------A-----------G----------------G---G-------------------------G---...-----------------A----------------------- 3097
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------...--------------------G-R-------TC---------------C----------G----------------------------G--GGT------------------------...-T---------------A-----------A--G-------- 2965
B.TW.94.TWCYS_LM49 A-----...--------------------G--------G-C---------------------------------------------A-----G---G-----------------------------...-----------------A----------------------- 3745
B.UA.01.01UAKV167 ------...--------------------G-------A---------------------------------------G------------------G---T-------------------------...-------------G-T-A----------------------- 2971
B.US.11.ES38 ------...----------------------------A-------A--------------------------C-----------------------------------------------------...-T-----------G---A--------G--A----------- 3680
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------...--------------------G---------G-------------------------------G--G---------------------G--------G-----A------------G-...-T-----G-------T-A--------G--A----------- 2947
B.VE.10.DEMB10VE001 ------...--G-----A-----------G----------C--AAA-------------------------------------------G------G----------T------------------...-------------G---A------TC---A----------- 3097
B.YE.02.02YE507 ------...--------A-----------G-----------------------------------C-----------------------G------------------------------------...-T-----------G---A-----------A----------- 2962
C.AR.01.ARG4006 -----C...----------------------------A-------AC--------------------G---G------------------------G--CAG---------A--------------...--C----------G-T-A-----C--G--A----------- 2929
C.BR.07.DEMC07BR003 -----C...--G-------------------------A--C----AC--------------------G---G------------------------G--CAG--------------------G--A...-------------G-T-A-----C--G--A----------- 3077
C.BW.00.00BW07621 -----C...--------------------G-------A-------AC------------------------G--------------------G----G--G---------------C---------...-----------C-G---A-----C-----A----------- 3098
C.CN.98.YNRL9840 T----C...-----------------G--G-------A-------AC------------------------G-----------T-----G------G---TG------------------------...-------------G-T-A-----C----------------- 2929
C.CY.09.CY260 ------...--------A-----------G-------A-G-----AC------------------------G------------------------G---AG---T--------------------...-------------GG--A-----T--G--A----------- 2968
C.ES.07.X2118_2 -----C...--G--------------G--G-------A-------AC------------------------G------------------------G---TG---T--------------------...-------------G---A-----C-T---A----------- 3161
C.ET.02.02ET_288 ------...-----------------G--G-------A--G----AC-----------------------TG--------------------G---G--CT-------------------------...-T-----------G-T-A--T--C--G--A----------- 2947
C.GE.03.03GEMZ033 -----C...-----------------G--G-------A--------C------------------------G------------------------G---TG-----------G------------...-------------G---A-----C-----A----------- 2926
C.IL.98.98IS002 -----C...-----------------G----------A-------AC---------------------G--G--------------------G---G---TG-----------------------A...-------------G-T-A-----C----------------- 3079
C.IN.03.D24 -----C...-----------------G--G-------A-------AC--------------------G---G--G---------------------G---TG--------------C---------...-------------G-T-A-----C-----A----------- 3781
C.KE.00.KER2010 -----C...--------A-----------G-------A-------AC------------------------G------------------------G---------------------------G-...-------------G-T----A--C-----A----------- 2926
C.MM.99.mIDU101_3 -----C...--------------------G-------A-------AC---------------------G--GC----------T-----G------G---TG------------------------...-------------G-T-A-----C----------------- 3096
C.MW.93.93MW_965 -----C...-----------------G--G-------A-----A-TC------------------------G---------A--------------G-T-TG------------------------...--C----------G---A-----C-----A----------- 2932
C.SN.90.90SE_364 -----C...-----C--------------G-------A-------AC------------------------G------------------------G-------G---------------------...-------------G-T-A-----C-----A----------- 2914
C.SO.89.89SM_145 -----C...-----------------G--G-------A-------ACA-----------------------G------------------------G--CAG------------------------...-------------GG--A-----C-----A----------- 2966
C.TZ.02.CO178 -----C...-----------------G--G-------A-------AC------------------------G------------------------G---TG------------------------...-------------GG--A-----C----------------- 2926
C.US.98.98US_MSC3018 -----C...------T----G-----G--G-------A-------AC------------------------G------------------------G---TG------------------------...-------------G---A-----C-----A----------- 2920
C.UY.01.TRA3011 --T--C...------T-----------------A---A-------AC--------------------G---G------------------------G--CT---G------A--------------...-------------G-T-A-----C--G--A----------- 2917
C.YE.02.02YE511 -----C...------T----G----------------A---A---AC------------------------G------------------------G---TG------------------------...-T-----------G---A-----C----------------- 2920
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -----C...--G-----A--------G--G-------A--G----AC------------------------G---------------------G--G--CAG---T--------------------...-------------G---A-----T-----A----------- 3085
C.ZM.02.02ZM108 -----C...--------------------G-------A-------AC------------------------G------------------------G--CTG--G---------------------...GT-----------G---A-----C-----A----------- 3714
D.CD.83.ELI ------...--------------------G--------------------------------------G------G---------------G----T----------------G----------G-...-------------G---A----------------------- 3291
D.CM.10.DEMD10CM009 ------...--------A--G--------G-------A------A----------------------G----------------------------G---TG-----------C------------...-------------G---A----------------------- 3120
D.CY.06.CY163 ------...--------------------G-------A---------------T------------------------------------------G---T------------G------------...-------------G---A----------------------- 2953
D.KE.97.ML415_2 -A--A-...----------------------------A------------------C----------G----------------------------G--CA----T-T-----G------------...-------------G---A----------------------- 3211
D.KR.04.04KBH8 ------...------T----G--------G-------A----------A-----------------------------------------------G--CA-----------------------G-...-------------G-T-A----------------------- 3704
D.SN.90.SE365 ------...--------------------G-------A--G----A----T---------------------------A----------G---------CA-------------------------...-------------G---A----------------------- 3762
D.TD.99.MN011 ------...--------------------G-----------A-A------T---------------------------------------------T--CT------------G------------...-------------G-T-A----------------------- 2969
D.TZ.01.A280 ------...--------------------G-------A----------A-----------------------------------------------G--CT----G-T-----G------------...-T-----------G--------------------------- 2946
D.UG.08.p191859 -AG-A-...------T-------------G-------A--CA------ATT--T-------------------------CA---------------G--CA----T-T-----G--------T---...-------------G---A----------------------- 3763
D.YE.02.02YE516 ------...--------------------G--------------------T-------------------------------T-------------G--CA------------G------------...-------------G---A----------------------- 2956
D.ZA.90.R1 ------...--------------------G----------CA---------------------------------G----------------TT--T----------------G------------...-------------G--------------------------- 3091
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------...--------------------G-------A-------TC---------G-----------------------------------G---T-TCA----T--------------------...-------GG--------A-----C----------------- 2848
F1.AR.02.ARE933 ---C--...--------A-----------G---------------TC---------------------------------A-----------G---G-TCA-------------------------...--C-----G--------A-------T---A--G--G----- 3039
F1.BE.93.VI850 ------...--------A-----------G-------A-G-----TCG--------------------------------A-----A-----G---G-TTT---------------------G---AGAT-------G--------A-------TG--A--G-------- 3085
F1.BR.07.07BR844 ------...--------------------G-------A-------TC---T-----------C-----------G-----A-----------G---G-TGT-------------------------...--------G--------A-------T---A--G-------- 3526
F1.CY.08.CY222 ----G-...--------A-----------G-------A------ATC------------------G------------------------------GTTCAG--------------------G--A...-T------G--------A------------A---------- 2938
F1.ES.11.DEMF110ES001 --C---...--------A-----------G-------A-------TC---------------------------------A---------------G-TCT---------------------G---...-T------G----GGT-A------TT---A--G-------- 3081
F1.FI.93.FIN9363 ------...--------A-----------G-------A-------TC---------------------------------A-----------G---G-TCT-------------------------...--------G--------A--T--T-T---A--G-------- 3074
F1.FR.96.96FR_MP411 ------...-----C--A-----------G-------A--CA---TC----------------A-----G----------T-----------GG--G-T-GG---T--------------------...-G------G----GG--A----------------------- 2947
F1.RO.96.BCI_R07 A-----...--------A-----------G-------A-------TC---------------------------------------A-----G---G-T--G---T--------------------...--------G--------A----------------------- 3769
F1.RU.08.D88_845 ----A-...--------------------R-------A-------TC--------------------G------------A-----------G---G-TGT-------------------------...--C-----G------T-A--------------G-------- 3204
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---CA-...--------A-----------G-------A--GA---TC---------------------------------T-T-------------G--------G------------------G-...GT-----------G---A----------------------- 3092
F2.CM.97.CM53657 ---CA-...--------------------G----------G----TC---------------------------------A-T-------------G--------G-------------------A...GT-----------GG--A-----------A----------- 2935
G.BE.96.DRCBL ----A-...----------------------------A-GG-G--TC---------------------G-----------A-T-------------G-------GG-----A--------------...-T-------------T-A--T---A----A----------- 3702
G.CM.10.DEMG10CM008 ----AC...----------------------------A--G-G--TC------------------------G--------A-T---A-----G---G-------G------A-------------A...-T-----------G---A--T---AG---A----------- 3126
G.CN.08.GX_2084_08 ----AC...--------------------G-------A--G-G--TC---------------------------------A---------------G-T-----G------A-------------A...GT---------------A--T---AGG--A----------- 2985
G.CU.99.Cu74 ----AC...--G-------------------------A--G-G--TC----------------------------GT---A-T-------------T-------G--------------------A...-----------------A--T----G---A----------- 3349
G.ES.09.X2634_2 ----AC...----------------------------A--G-G--TC---------------------------------A-T---------GG--T-------G------A-------------A...-------------GG--A-------G--GA----------- 3228
G.GH.03.03GH175G ----AC...--G-----A------------------CA--G-G--TC-A----------------T--G--G--------A-TG------------G-------GG-------------------A...GT---------------A--T---AG---A----------- 3785
G.KE.93.HH8793_12_1 ----AC...----------------------------A--G-G--AC---------------------------------A-T-------------G-------G---------------------...-----------------A--T----G---A----------- 3145
G.NG.09.09NG_SC62 ----AC...--------C-------A---G-------A--G-G--TC---------------------GG-G--------A-T-------------T---T---G--------G-----------A...-T-----------G---A--T---A-G--A----------- 2937
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B.FR.83.HXB2 CCATTT...AAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCACACTAATGATGTAAAACAATTAACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAG...ACTCCTAAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGA 3745
Pol _P__F__.__K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H__T__N__D__V__K__Q__L__T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__.__T__P__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E
G.PT.x.PT3306 ----AC...----------------------------A--G-G--TC---------------------------------A-T-------------G-------G--------G-----------A...-------------G---A--T---AG---A--G-------- 3685
G.SE.93.SE6165_G6165 ----AC...--------------------G-------A--G-G--TC------------------------G--------A-T-------------G-------G---------------------...-----C-----------A-------G---A----------- 3142
H.BE.93.VI991 -----C...-----------G----------------A-------TC---------------------G-----------A-T---A---------G-T--------------------------A...-T-----------G-T-A--T--------A----------- 3134
H.BE.93.VI997 -----C...--------A--G----------------A------AAA-----------G---------------------A---------------G-T--------------------------A...-T-------------T-A--T--------A----------- 3069
H.CF.90.056 ------...-----------G----------------A------AAC----------------A----------------A-----------G---T-T--------------------------A...-T-----------G---A--T--------A----------- 3092
H.GB.00.00GBAC4001 -----C...--G--C--A--G----------------A------AAC----------------A----G-----------A---------------TGT--------------------------A...-T-----------G---A--T--------A----------- 3263
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------...-----C-----------G----------A--G----AC--------------------G--------------T-------------T-ATGC-----------G------------...-T-----------G---A--------------G-------- 2939
J.CM.04.04CMU11421 ------...-----C-----R-----R----------A--G---------------------------------------A---------------G--TTG-----------G-----------A...-------------G---A----------------------- 3251
J.SE.93.SE9280_7887 ------...-----C-----------G----------A--G----A-----------------------------G----A-TG------------G--TTG---GC------------------A...-------------G---A----------GA----------- 3059
J.SE.94.SE9173_7022 ------...-----C-----------G----------A--G----A----------------------G------T--C-A-TG------------G--TTG---GC------G-----------A...-------------G---A----------------------- 3060
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----A-...------T----------G--G-----------A---TC---------------------------------A-T----------G--G---TG-----------------------A...-------------G-T-A-----------A----------G 2941
K.CM.96.96CM_MP535 ---CA-...-----------------G--G--------------ATC---------------------G-----------A---------------G--------G-------------------A...-------------G---A-----------A----------- 2941
01_AE.AF.07.569M ------...--------A-----------------C----AA--ATC---T-----------------------------A-T-------------G----------------G------------...--C----------G---A-----------A----------- 2951
01_AE.CN.09.1119 -A----...--------A-----------------C----AA---TC---T----------------G---G--------A-TG------------G-----------------------------...--C----------G---A----------GA----------- 2979
01_AE.HK.04.HK001 ------...--------A----------------------AA---TC---T----------------G-------G----A-TG------------GT----------------------------...G-C--------------A----------GA----------- 3107
01_AE.JP.x.DR0492 ------...--------A---------------A-T----AA---TC---T----------------G------------A-TG--A---------G-----------------------------...--C----------G---A---C-------A----------- 3757
01_AE.TH.04.BKM ------...-----------------G--------C----AA---TC---T----------------G------------A-TG------------G--------G--------------------...--C----------G---A---------GGA----------- 3697
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------...--------A-----------------C----AA---TC---T----------------GG-----------A-TG------------G-----------------------------...--C----G-----G---A-----------A----------- 3166
01_AE.TH.90.CM240 ------...--------A-----------------C----GAG--TC---T----------------G------------A-TG---------G--G-----------------------------...--C----------G---A----------GA----------- 3319
01_AE.VN.98.98VNND15 ------...--------A-----------------C----AA---TC---T----------------G------------A-TG------------G-----------------------------...--C----------G---A-----------A----------- 3000
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ------...--------A-------------------A--A----TC---T-------------------------------T----------G--G-----------------------------...--C----------G---A----------GA----------- 3116
02_AG.ES.06.P1261 ------...--------A-------------------A--G----TC-----------------------------------T-------------G-T--------------G------------...--C----------G-T-A----------------------- 3182
02_AG.FR.91.DJ263 ------...--------A-------------------A--G----TC----------------------------G------T----------G-GGTT---------------------------...--C----------G---A----------GA----------- 3093
02_AG.GH.03.03GH181AG ------...--------A--G----------------A--G----TC---T-----------------G------------TT---A------G-GT-T--T-----------------------A...--C----------G---A-----------A----------- 3769
02_AG.LR.x.POC44951 ------...------T-A-----------G-------A--A----TC----------------A------------------T----------G-GG-T---------------------------...--C----------G---A----------GA----------- 3740
02_AG.NG.x.IBNG ------...------T-A-------------------A--A----TC---------------------G-------------T----------G--G-T-TG------------------------...--C----------G---A----------GA--G-------- 3270
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------...--------A-------------------A--A----TC-----------------------------------T---------GG-GG-T---------------G-----------...--C--C-------G---A----------GA----------- 2942
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------...------T-A-------------------A--A--A-TC---------------------------------A-T--------GGG-GT-T---------C-----------------...--C----------G---A-----------A----------- 2942
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------...--------A--------G----------A--A----TC--------------------G--------------T---------GG-GG-T--------T-----G------------...--C----------G---A----------GA----------- 2935
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------...------------------------------C----------------------C--------G------------------------G----T------------------------...-----------------A-----------A----------- 2971
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---CA-...-----------------G--G----------CC--ATC------------------T-G------------A-----------G---G---TG---T--------------------...--------G----G-T-A----------------------- 3111
05_DF.BE.x.VI1310 ------...--G-----A-----------G--------GGC--------T-------------------------G--------------------G-A--------------G------------...-------------G---A----------------------- 3127
06_cpx.AU.96.BFP90 ---CA-...-----C-----------G--G-----------A-A-TC---------------------------------A---------------G--CT---------------------T---...-------------G---A-----------A----------- 3773
07_BC.CN.98.98CN009 -----C...--------A--------G--G-------A-------AC------------------------------------T-----G------G---TG------------------------...-------------G-T-A-----C-----A----------- 3077
08_BC.CN.06.nx2 -----C...--------------------G-------A--------C------------------------G-----------T-----G------G---TG-----------------------A...-T-----------G-T-A--A--C-----A----------- 3679
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------...-------------------------------A----TC---T-----G----------G---G--------A-TG--------GG-G------------------------------...--C------------T-A-----------A----------- 2947
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---CAC...-----------------G----------A--G---AAC------------C------------C----C------------------G--CA----T-T-----G------------...--------G--------A----------------------- 3124
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----C...----------------------------A--G----AC--------------------GG--G--------A-TGA-A---------TG---G-----------G-----------A...-T-----------G---A----------G------------ 3109
12_BF.AR.99.ARMA159 ------...--------------------------------------G--------------------------------A---------------G-------G---------------------...--------G--------A-------T---A--G-------- 3750
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----AC...-----C----------------------A--G-G--TC---------A---------------C-------A-T---------GG-GG----------T------------------...CT---------------C-------G---A----------- 3150
14_BG.ES.05.X1870 ---CAC...-----C----------------------A--G-G--TC---------------------------------A-T-------------G-------G------R-------------A...-------------G---A--T----G---A----------- 3212
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------...--------------------------C----AA---TC---T----------------G------------A-TG------------G-----------------------------...--C----------G---A-----------A----------- 3144
16_A2D.KR.97.97KR004 ------...-----C--A--------G----------A--G----TCCA-------------------------------A-----A---------GT--TG-----------------------A...-T-----------G-T-A-----------A----------- 3108
17_BF.AR.99.ARMA038 ------...--------A------------------------------------------------------------------------------G-----------------------------...--------G----G---A------TT------G-------- 2959
18_cpx.CU.99.CU76 ------...--G--C--A-------------------A--G---ATC---T-----------------G--G---GT---A-TG---------G-GG-----------------------------...---------------T-A--------G--A----------- 3050
19_cpx.CU.99.CU7 ------...----------------------------A----------------------------------------------------------T--TT------------G------------...-T-----------G---A----------------------- 2971
20_BG.CU.99.Cu103 ------...--------------------G-------------AAA-------------------------G---G--------------------G--CA-------------------------...---------------T-A--T-----G--A----------- 3211
21_A2D.KE.99.KER2003 ------...--------A--------G----------A--A----TCCA-----------------------C-------A-----A---------G---TG---GC------------------A...--C----------G-T-A-----------A----------- 2950
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------...------T-A----------------------A----TC---T-----G-----------------------A-TG---------G-GG--------G--------------------...-------------G---A----------------------- 2953
23_BG.CU.03.CB118 ------...--------------------G-------------AAA--A----------------------GC---------T-------------G-ACA-------------------------...-------------G-T-A-----------A----------- 3188
24_BG.ES.08.X2456_2 ------...----------G---------G-------------AAAA------------------------G------------------------G-ACA-------------------------...-T-----------G-T-A-----------A----------- 3196
25_cpx.CM.02.1918LE ----A-...----------------------------A-GG-G-ATC----------------------------G---CA-----------G---G-T-----GG--------------------...-T-----------G-T-------------A----------- 2953
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------...-----------------G----------A--G--A-TC---T--------------T---------G----A-TG---------G-G----TG--G---------------------...-------------G---A----------------------- 3750
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----C...-----C----------------------AG-G----T-----------------A----G------G----A-TGA----G------G----------------G------------...-------G-----G---A----------------------- 3736
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------...-----------------C-------------C---------------A------------------------------------G--G-------------------------C---...-T-----------C-T----------G--A----------- 3111
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------...---------------------------------------A----------------------------------------------------------------G------------...--------G--------A-----------A--G-------- 3146
31_BC.BR.04.04BR142 -----C...----------------------------A-------AC--------------------G---G---------------------------CTG------------------------...-------------G-T-A-----T--G-GA----------- 3217
32_06A1.EE.01.EE0369 ---CA-...-----C-----------G--G-------A---A-A-TC---------------------------------A---------------G---TG------------G-----------...-------------G---A-----------------G----- 3380
33_01B.ID.07.JKT189_C ------...--------A-----------------C----AA--TTC---T----------------G------------A-TG------------G----------T------------------...--A------------T-A--T--------A--G-------- 3046
34_01B.TH.99.OUR2478P ------...------T-A-----------------C--G-AA---TC---T----------------G------------A-T-------------G-----------------------------...--C----------G---A-----------A----------- 2947
35_AD.AF.07.169H ------...--------A--G-----G----------A--A----TC---T-------------------------------TG--------GG-GG---TG--G--------------------A...-------------G---A-----------A----------- 2945
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------...--------A----------------------A----TC---T--T---------A----------------A--G-----------TG-----------------------------...-T---------------A-----------A----------- 2950
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 T-----A..-----C--A-----------G-------A--A----TC---T-----C----------G-------G----A--------G---G--G----------T---A--------------...--C----------G---A----------GA----------- 2935
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------...--------------------G--------------AA--A----T-----------G-----G----------T-------------T-AGT---G---------------------...-------G-----G---A-----C-----A----------- 3168
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------...--------------------G----------CA---A-----------------------------GT---A-T---A-----GG--T-TTT-------------------------...---------------T-A-----------A--G-------- 3222
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------...--------A-----------G-------A-T-A-A---CA-------C---------------------------------------G-----------------------------...-----C--G----G-----------T--GA--G-------- 3228
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------...--G----------------------G-------------------------------------------------------------G--------G-------C--------G-G-...-T------R------T-A-----------------G----- 3283
43_02G.SA.03.J11223 ------...--------A-------------------A--G-G--TC----------------------G--------C---TG--------GG-GG-T--G-----------------------A...--C----------G---A-----------A----------- 3270
44_BF.CL.00.CH80 ------...--------------------------------------G---------------A----------------------------------A---------------------------...--------G----G-T-A-------T---A--G-------- 3187
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----A-...--------------------G-----------A-A-TC---T-----------------------------A------------G--G--TT-------------------------...--C----------G---A-----------A----------- 3731
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------...--------A-----------G-------A-------TC---T--------------G--------G-----A-----------G---T-TCT---------------------G---...-T------G--------A-------T---A--G-------- 3183
47_BF.ES.08.P1942 ------...-----------------------------GTCA-------------------------G---G--------------------------------------------------G--A...-------------G---A----------GA--G-------- 3184
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------...--------A-----------------C----AA---TC---T--------------C-G------------A-TG---------G--G-----------------------------...--C----------G---A--T-------GA----------- 2950
49_cpx.GM.03.N26677 -----C...-----C-----------G----------A--G------------T---------A-------G---G----ACTG-------G-G--G---T----G--------------------...--C--A-----C-G---A-----------A----------- 3167
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------...--------------------G--------GG-----------------------A----G--G------------------------G-----------------------------...-T------G----G---A--T--------A----------- 2952
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -A----...--G-----A-----------------C----AA--ATC-T-T----------------G----C-------A-TG--------G---G-----------------------------...--C----------G---A-----------A----------- 3059
53_01B.MY.11.11FIR164 ------...--------A-----------G-----C----AA---TC---T----------------G------------A-TG--A---------G-----------------------------...--C----------G---A-----------A----------- 3085
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----A-...-----C--A-----------G--------G-----------T---------------------------------------------G-------------------------G--A...----------------------------G------------ 3147
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------...--------A-----------G-----C----AA---TC---T--------------C-G------------A-TG--A---------G-----------------------------...--C---CG-----G---A--T-------------------- 3055
O.BE.87.ANT70 GA-CA-...--G--C--C--------G------A-T--GCAA-A--CCT-------A------A---G-------G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----TCT---A-T--C--------A...TTG-----------G-----AG-CACT-GA-----T----- 3799
O.CM.91.MVP5180 GA-CA-...--G--C--T-----------------T--GCAA-A--CCT-------A------A---G------GG----A-T---C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--------G--A...TTA--------C-GG-----AG-TACT-GA-----T----- 3774
O.CM.98.98CMA104 GA-CA-...--G--C--C--------G-----CA-T--GCA--AA-CAT-------A------A---G-------G----A-T-C-A--G---G-GT--CAG---TCT-----T--C--------A...TTG-----G-----G-----AG-CACT-G------T----- 3231
O.FR.92.VAU GA-CA-...--G--C--C--------G--------T--GCAA-AA-CCT-------A------A---G-------G--A-T-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT---A-C-----------A...TTG--C--------G-----AG-CACT-GA---GT------ 3311
O.SN.99.99SE_MP1299 GA-CA-...--G--C--C--------G------A-T---CAA-A--CCT-T-----A------A---G-------G----A-T-C-C--G-GGG-GT-TCA---GGCT---A-T--C--------A...TTG-----------G-----A--CACT-GA-----T----- 3798
O.US.10.LTNP GA-CA-...--G--C--C--------G------AAT--GCAA-A--CCT-------A----------G-------G------T-C-C--G--GG-GT-TCA----TC------C--C-----G--A...TTG----------GG--A--A--CACT-GA-----T----- 3720
O.US.97.97US08692A GA-CA-...--G-----C--------G--------T--GCAA--A-CCT-------A-----GA---G-------G----A-T-C-C-----GG-GT--CA----GCT-----T--C--------A...TTG-----------G-----A--TACT-G------T----- 3196
N.CM.02.DJO0131 ----A-...------T-A-------------------A--G---ATC------T---------A-------G---GTT--A-TG--A------G--G-A------G-T--------T---------...-T------G------T-A--AG-----------GTG----- 3251
N.CM.04.04CM_1015_04 T--YA-...------T-A--G--------G-------A-----AATC------T---------A-------G-----T--A-T---A-----GG--G-A--------T--------T---------...--------G------T-A--MG-----------GTG----- 3250
N.CM.06.U14842 TT--A-...------T-A-----------G----------GA-AA-C------T--------AA-------G---G-T--A-TG---------G-GG-A--------T--------T---------...--------G------T-A--AG-------A----TG----- 3252
N.CM.95.YBF30 TT-CA-...------T-A-----------G-------A------ATC------T---------A-------G---GTT--A-TG--AAGG---G-GG-A--------T--------T---------...-------------G-T-A--AG-----------GTG----- 3339
N.CM.97.YBF106 ----A-...------T-A-----------G-------A--Y---ATC---T--T---------A-----G-G---G-T-CA-TG--A-----GG-GG-A--------T--------T---------...--------G------T-A--AG-----------GTG----- 3337
N.FR.11.N1_FR_2011 TTGCA-...------T-A-----------G-------A------ATC------T--C------A-------GC--GTT----TG--A-G----G-GG-A-----------------T--------A...-------------G-T-A--AG-------A---GTG----- 3146
P.CM.06.U14788 GA-CA-...-----CT----------G--------C--GCAA-A--C-A-------C------A---GG---C-GG----R-T-A-A--G--GG--T-ACA------------G-----------A...CTA--C--G----G---A--AG--A-T-GAA-TGTG----- 3216
P.FR.09.RBF168 GA-CA-...-----CT----G-----G--------C--GCAA-A--CCA-T-----C------A---GG---C-GG----A-T-A-A--G--G-C-T-ACA------------------------A...TTA--C--G----G---A--AG--A-T-GAAGT-TG----- 3780
CPZ.CD.06.BF1167 GA-AA-...C---TAT-A----------------------ACCAT---A-T--T--------AT-----------G---G--T------------TGGG-----------TA------------GA...GTA---GT---CC----T--AG-TAC-------GTG---C- 3847
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---CA-...-----C--A--G-------------GC-A-CAA--A-C---A--T---------A-T-GG--GC-TG-T--AA----A---------G-T-----------T--------------A...--A--A-------G---C--TG-T-----A----TG----- 3287
CPZ.GA.88.GAB1 ---CA-...--G---T----G-----G--------C---CAA---TCA--A-----A-----CA-C-GG---C-GG-G--A-----A--------TG-T--T--------------T--------A...--A----------GGT-A--AG----G--A----GT----- 3806
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GA-GGA...------T-A--------C--G-------A-TCTCCA--CA-------------GA---GG------G---GTCTTA-A--G------GGT-AT--------------T-----C-CT...GTA--A--G---CTCT----AG-GACT------------AG 3386
CPZ.US.85.US_Marilyn -GGCA-...--G-----A--G--------------C---CAA--ATCA--A--T---------A-C-G---GC--GTT--A-TG------------G-T--T--G-----T--C--T---------...GTA--A---------T---TAG-G--G------GTC----- 3805
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p51 end and p66 RT continue Pol p15 RNAse H start
B.FR.83.HXB2 AACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATACCCCTCCCTTAGTGAAATTATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAG 3915
Pol __T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__V__N__T__P__P__L__V__K__L__W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__
A1.AU.03.PS1044_Day0 C----------TG--C--------G--T--------C-----A-----------C-----------TC----A--------------------------C-----------------G--T--------------------C--T-----A-----GC----G------- 3123
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -G---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------------------C------A----------G--T--------------------------A--------GC----G------- 3120
A1.ES.06.X2110 G----------TG--C--------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------A-----------C-------C---------G--T--------------------C--T------------C------------ 3153
A1.IT.02.60000 -G---------TG-----C-----G--T--------------A-----------C-----------TC----A---C-------------G--------------------------G--T-----------------------------------GC------------ 3920
A1.KE.06.06KECst_001 -----------TG--C-----------T--------------A-----------C------------C----A-----G--------A-----------C-------C---G-----G--T------------------T-C--T-----------GC------------ 3112
A1.RU.11.11RU6950 -G---------TG-----C-----G--T--------------A-----------C-----------TC----A---C-------------G--------------------G-----G--T----------------------------------GGA------------ 3439
A1.RW.07.pR463F -----------TG--C--------G--T--------------A-----------C-----T-----TC----A--------------A-----------C--TG---A---------G--T------------------T----T-----A-----G------------- 3930
A1.SE.95.SE8538 -----------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------------------C-------C---------G--T--------------------C--T--A--A-----GC------------ 3114
A1.TZ.01.A341 -----------TG--T--------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------A--G--------C-------C---------G--T--------------------C--T-----A-----GC------------ 3117
A1.UA.01.01UADN139 -G---------TG-----C-----G--T--------------A-----------C-----------TC----A---C-------------G--------------------------G--T--------------------------A--------GA------------ 3114
A1.UG.07.p191845 C----------TG--C--------G--T--------------A-----A-----C------------C----A-----G--------A-----A-----C-----------------G--T--------------------C--T------------C------------ 3951
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----------TG----G------G--T--T-----------A-----------C-----------TC-G--A---C----------------A-----C------T----------G--T--T-----------------------A--------GC------------ 3356
A2.CD.97.97CDKTB48 G-----------G----GG-----G--T--------------------------C-----------TC----A---C----------------A-C-----------C------------T-----------------------T--A---------C-------G---- 3253
A2.CM.01.01CM_1445MV G-----------------------G--T--------------------------C------------C----A---C----------------AC-------------------------T-----------------------T--A--------GC------------ 3114
A2.CY.94.94CY017_41 G---------G-G-----------G--T--------------------------C-----------TC----A---C-G--------------A-------------C------------T-----------------------T--A---------C-------G---- 3272
B.AR.04.04AR143170 ------------------------------------------------------C---------------------------------------------------A-------------T-----------------------T-----C------------------- 3116
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------------------------------------------------C--------------------------------------------C--------------------T--------------A-----Y--T--R--A----RG------------- 3126
B.BO.09.DEMB09BO001 G-----------------------------------------------------C-----------A--------------------------------------------------------------------------C--T------------------------- 3284
B.BR.06.06BR1119 ----------GT------------------------------------------C--------------------------------A------------------A-G-----------T-----------------------T-----A------------------- 3332
B.CA.07.502_1191_03 ------------G-----------------A-----------------------C--------------------------------------A--G-----------------------T-----------------------T-----A-----------------G- 3342
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ----------G-------------------------------------A-----C-----------------A--------------------------------------G--------T------A----------------T--A--C------G------------ 3141
B.CN.10.DEMB10CN002 -G----------------------------------------------------C-----------------A-----------T-----------------------------------T-----------------------T-----C------------------- 3287
B.CO.01.PCM001 -G----------------------------------C-----------------C-----------------A--------------------A--------------------------------------------------T-----T-------C----------- 3120
B.CU.99.Cu19 -G---------TG--T--------G-----------------------------C-----------------------------------------------------------------T-----------------------T--A----------------G----- 3462
B.CY.09.CY266 ------------------------------------------A------------------------C----A-----------T--A-----A--------T---T-------------T-----------------------------A------A------------ 3132
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -G---------TG-----------------------------------------C-----------A-----------------------------------------------------T--------------A--------T--A---------------------- 3153
B.DK.07.PMVL_011 -G----------------------------------------------------C------------C-------------------------A------------A-------------T--------------------------A--A------G------------ 3280
B.DO.05.05DO_160884 -G-------------T--------G-----------------------------C-----------------A-----------T--A-----A-----G------A---AG--------T--------------A--------T--A---------------------- 3126
B.ES.09.P2149_3 -----------TG--T--------------------------A-------------G------------------------------------A-----G--------------------T------------------AG------A--T------------------- 3371
B.FR.08.DEMB08FR002 -G----------G--A--------------------------------------C---------------------------------C------------------------------------------------------GT--A---------------------- 3277
B.GE.03.03GEMZ004 -G----------G--------------T--------------------------C--------------------------------------A--------------------------T-----------------------T--A---------------------- 3111
B.HT.05.05HT_129389 T-T---------------------G-----------------------------C-----------------A-----------T--------A--G-----------------------T-----------------------T--A---------------------- 3116
B.JM.05.05JM_KJ108 -G---------TG-----------G-----------------------------C---------------------C-G--------------A-----------------G--------T------------------T----T--A---------A------------ 3123
B.JP.05.DR6538 -G---------TG-----------------------------A-----------C--------------------GC----------AC----A--------------------------T----------------------GT------------------------- 3919
B.KR.07.07KYY4 -G----------------------------T-----------------------C-----------------A--------------------A--G--------------T--------T--------------A--------T-----A------------------- 3581
B.NL.00.671_00T36 -G----------------------------------------------------C--------------------------------------A--G-----------------------T-----------------------T-----A-----G------------- 3480
B.PE.07.502_2649_wg8 -G----------------------G--T--------------------------C--------A------------------------C----A------------A-G-----------T-----------C------------------------C------------ 3336
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------------C--------------------------------------C--------------------------------------A------------A-------------T-----------------------T-------------C----------- 3123
B.RU.11.11RU21n ------------------------------------------------A-----C-----------A-----A-----------------------------------------------T--------------A--------T------------------------- 3486
B.TH.07.AA040a_WG11 -G--------------------------------G-------------------C----------------------------------------------------A-----T------T--------G--------------T------------------------- 3267
B.TT.01.01TT_CRC50069 G--C-----------C-----------T--------------A-----------C-----T--------------------------------A-----G------A----------G--T--------------------C--T--A---------------------- 3135
B.TW.94.TWCYS_LM49 -G----------------------------------------------------C---------------------------------------------------A-------------T-----------------------T------------------------- 3915
B.UA.01.01UAKV167 -----------TG--A--------------------------------------C-----T--------------------------------A-C------------G-----------T--T--------------------T-----A-----------C------- 3141
B.US.11.ES38 ------------------------------------------A-----------C--------------------G-----------------A------------C-------------T------------------T-C--T--A--A------------------- 3850
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------T------------G-----------------C-----------C-----------------A-----------------------------------------------T-----------------------T-----A------------------- 3117
B.VE.10.DEMB10VE001 -G----------------------------------------------------C-----------------A--------------------A-C---G-----------G--------T------------------T----T------------------------- 3267
B.YE.02.02YE507 ---------------A--------------------------------------C-----------------A---------------------------------CC------------T-A------------------------A-------G-------------- 3132
C.AR.01.ARG4006 GT-------------C---------------------------------------------------C----A--G------------C-G---------------AC------------T--------------A--------T-----A------A-G--G------- 3099
C.BR.07.DEMC07BR003 -T-C-----------C--------------------------------------------A-----------A--G------------C-G-----------------------------T-----------------------T--A--A------A-G---------- 3247
C.BW.00.00BW07621 G--------------C-----------T-----------------------------C---------C----A---------------C-G--A-----C---T-G-------T------T--------------A--------T-----T------A------------ 3268
C.CN.98.YNRL9840 G--------------C--------------------------------A-----------------------A---------------C----------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A------------ 3099
C.CY.09.CY260 G--------------C--------------------------A------------------------C----A---------------C-G----------------C------------T--T-----------A--------T-----C------A------------ 3138
C.ES.07.X2118_2 T--------------C--C------------------------------------------------C----A---------------C-G--------------------G--------T--------------A--------T--A--M------A------------ 3331
C.ET.02.02ET_288 ---------------C--------G-----------------A-----A------------------C----A-----G---------C-------G----------C------------T--------------A--------T-----A------A------------ 3117
C.GE.03.03GEMZ033 G--------------T---------------------------------------------------C----A---------------C-G-----G----------C-----T------T--------------A-------GT-----A--A-----G---------- 3096
C.IL.98.98IS002 GG-------------C--------G-----------------------------------T------C----A---C-----------C-G----------------C------------T--------------A--------T--A--A------C------------ 3249
C.IN.03.D24 -G-------------C--------------------------------A------------------C----A------------AGAC-G----CG----------C------------T--------------A--------T-----A-----GA------------ 3951
C.KE.00.KER2010 G--------------C--------------------------------------------------------A---C-----------C-G--------T-------C------------T--------------A--------T-----A------G----G------- 3096
C.MM.99.mIDU101_3 G--------------C--------------------------------A-----------------------A---------------C-G--------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A------------ 3266
C.MW.93.93MW_965 G--G-----------C--------------------------------------------------------A--------------AC-G--A-------------C------------T--T-----------A---T----T-----A------A------------ 3102
C.SN.90.90SE_364 G--------------C--------------------------A------------------------C----A---------------C-G--------C------A-------------T--------------A--------T-----A------A------------ 3084
C.SO.89.89SM_145 G--------------A---------------------------------------------------C----A---------------C-G----------------C------------T--------------A--------T-----A------A-G--G------- 3136
C.TZ.02.CO178 GG-------------C---------------------------------------------------C----A---------------C-G----------------C------------T--------------A--------T-----A------------------- 3096
C.US.98.98US_MSC3018 G---------G----C----------------AC--------A------------------------C----A--------------AC----A-----T-------C------G-----T--------------A--------T-----A------------------- 3090
C.UY.01.TRA3011 -G-------------C--------------------------------------------T------C----A---------------C------------------C------------T-----------C--A--------T-----A------A-G---------- 3087
C.YE.02.02YE511 G--------------C--------------------C-----A-----------G------------C----A--------------AC-G--------------G-------T------T--------------A--------T-----A------A-G---------- 3090
C.ZA.10.DEMC10ZA001 G--------------C---------------------------------------------------C----A-----------T-----G-----G---------A-------------T--------------A-------GT-----C--G---A------------ 3255
C.ZM.02.02ZM108 G--------------C--------------------------------A--------C---------C----A-----------T---C-G--A------------TC------------T--------------A--------T-----A------A----G------- 3884
D.CD.83.ELI ----------G-------------------T-----------------A-----C-----------T-----A-----------------------G---------A-------------T-----------------------T--A---------------------- 3461
D.CM.10.DEMD10CM009 -G---------GG--A--------------T-----------------------C-----------T-----A-----------T--------A--G--T-------C------------T-----------------------T--A--A-----------G------- 3290
D.CY.06.CY163 -G---------TG-----------------T-----------------------C-----------T-----A-----------T--------A--G---------A-------------T------------------T----T-TA---------------------- 3123
D.KE.97.ML415_2 G-----------------------G-----------------------------C-----------T-----T----------C---------A--G----------C------------T--------------A--------T-AA--A-----G------------- 3381
D.KR.04.04KBH8 -G-------------A--------G-----------------------------C--C--------T-----A----------------------GG---------A-------------T-----------------------T--A-------G--------G----- 3874
D.SN.90.SE365 -G---------T------------------------------------------C-----------T-----A--------------------A--G-----------------------T--------G-----A--------T--A--A------------------- 3932
D.TD.99.MN011 -G---------TG-----------G-----T-----------------------C-----------T-----A-----------T--------A--G---------A-G-----------T-----------------------T--A---------------------- 3139
D.TZ.01.A280 ------------------------------------------------------C-----------T-----T-----------------------G---------A-------------T-----------------G-----T--A-------G-------------- 3116
D.UG.08.p191859 ---------------T--------G--T--------------------------C-----T-----T-----T--------------------A--G-----A----C-----T------T-----------------------T--A---------------------- 3933
D.YE.02.02YE516 -G---------TG-----------------T-----------------------C-----------T-----A-----------T---------------------A-------------T-----------------------T--A---------------------- 3126
D.ZA.90.R1 ------------------------G-----------------------A-----C-----------T-----A--------------A--------G-----------------------T-----------------------T--A---------G------------ 3261
F1.AO.06.AO_06_ANG125 GG---------TG-----------------------------A-----------C--------C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T-C-GT--A--A--C---AA----------- 3018
F1.AR.02.ARE933 T----------TCAGTAT------------------------A-----------C--------C--TC----A---C-------T--------A-CG--G-------C-------------------------------T----T--A--A--C---AA----------- 3209
F1.BE.93.VI850 T--------------T--------------------------A-----------C--------C--TC--------C----------------A-C---G-------C---------C---------------------T----T--A-----C---AA----------- 3255
F1.BR.07.07BR844 T--------------T--------------------------A-----------C--------C--TC----A---C-------T---C----A-C---G-------C---------------------------A--------T--A----A----AAG---------- 3696
F1.CY.08.CY222 GG-------A-T---T--------------------------A-----------C--------C--TC----A---C-C-----T--------A-C---G------AC---G---------------------------T----T--------C---A------------ 3108
F1.ES.11.DEMF110ES001 T-----------C-----------------------------A-----A-----C-----T--C--TC----A---C-G-----T--------A-C-----------C------------T------------------T----T--A-----C---AA---G------- 3251
F1.FI.93.FIN9363 T-----------------------------------------------------C--------C--TC----A---C-------T--A-----A-C---G-------C------------A--------G---------T----T--A-----C---AA----------- 3244
F1.FR.96.96FR_MP411 GG-------------T--------------------------A-----------C--------C--TC----A---C-------T--------A-C---G-----CA--------------------------------T----T--A-----C---AA----------- 3117
F1.RO.96.BCI_R07 GG----------------------------T-----------A----------CC--C-----C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T----T--A-----C---CA----------- 3939
F1.RU.08.D88_845 G---------G-------C-----------------------------------C--------C--TC----A---C----------------A-C---G------CC--A---------T--T---------------T----T--A--A--C---AA----------- 3374
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------------------------G-----------C-----A-----------C-----------TC----A--------------------A-C---C-------------T------T-----------------------T-----A------C------------ 3262
F2.CM.97.CM53657 ------------------------G-----------------A-----------C-----------TC----A-----------T--A-----A-C---G------T-------------T-----------------------T--A-----C---A------------ 3105
G.BE.96.DRCBL -GTG--------------------G-----T-----------------------C-----------T-----C-----------T--------A-C----------CC-----T------T-A---------------------T--------A-----------G---- 3872
G.CM.10.DEMG10CM008 TG-------------C--------G--T--------------T-----------C-----T-----T---------C-------T-G------A-C----------CC------------T-A---------------------T-----A--A-----------G---- 3296
G.CN.08.GX_2084_08 -GT------------C--------G-----------------T-----A-----C-----------TC----A--G-----------A-----A-C----------CR---------G--T-A---------------------T-----A--A--G--------G---- 3155
G.CU.99.Cu74 -GT------------C--------G-----------------T-----------C--------A--TC----A-----------T-G--------C---G------C-G-----------T-AT--------------------------A--A---------------- 3519
G.ES.09.X2634_2 ---------------A--------G-----------------C-----A-----C-----------TC----A-----------TAG------A-C---G-------C------------T--T-T---------A-------GT-----A--A-----------G---- 3398
G.GH.03.03GH175G -GTG-----------------------T--------------------------C-----------TC----A-----G-----T--------A-C----------CC------------T-A---------------------T--------A-----------G---- 3955
G.KE.93.HH8793_12_1 -GT------------A--------G-----------------T-----------C--C--------TC----A-----G-----T-G------A-C----------CC------------T-AT--------------------T-----A--A-----------G---- 3315
G.NG.09.09NG_SC62 CGT------------A--C-----G-----------------T-----------C--------C--TC----A--G--------T-G------A-C-----------C------------T-A------------A--------T---A-A--A--------G--G---- 3107
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p51 end and p66 RT continue Pol p15 RNAse H start
B.FR.83.HXB2 AACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATACCCCTCCCTTAGTGAAATTATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAG 3915
Pol __T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__V__N__T__P__P__L__V__K__L__W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__
G.PT.x.PT3306 -GT------------A--------G-----------------C-----A-----C-----------TC----A-----------TAGC-----A-C------A----C------------T-AT--------------------T-----A--A-----------G---- 3855
G.SE.93.SE6165_G6165 --T------------C--------G-----------------------------C-----------TC----A--G--------T-G------A-C----------CC------------T-A---------------------T--------A-----------G---- 3312
H.BE.93.VI991 G---------------C-------------A--------------------------C-------ATC----------------T----------C---G-------A------------T-A---------------------T-----A------A-G--G------- 3304
H.BE.93.VI997 G---------------C-------------A--------------A-----------C-------ATC----A-----------T--------AGC---G-------C------------T-A---------------------------A------A------------ 3239
H.CF.90.056 G--C--------------------------A-----------A--------------C-------ATC----A-----------T--------A-C---G-------C------------T-A----A----------------T-----A------------------- 3262
H.GB.00.00GBAC4001 ------------------------G-----G--------------------------C-------ATC-G--A-----------T--------A-C------------------------T-A---------------------T-----A------A----G-G----- 3433
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------------C--C-----G---------------------------A-C-T----------C----A-----------T--A-----A--G---------A-G-----------T--------------A---------------------A------------ 3109
J.CM.04.04CMU11421 R--------------Y--------G-----------------------------C-----------TC----A--------------A-----A--R---------A-G-----------T--Y-------------------------------R-AAR--R--R---- 3421
J.SE.93.SE9280_7887 G--------------C--C-----G-----------------------------C--------C--TC----A--G-----------A-----A--G---------A-G-----------T------------------T-----------------AC------G---- 3229
J.SE.94.SE9173_7022 G--------------C--------G-----------------------------C--------C--TC----A--------------A-----A--G---------A-G-----------T------------------T----------A------G-------G---- 3230
K.CD.97.97ZR_EQTB11 G--------------A--------G-----------C-----A-----------C------------C----A---C----------------A-C------------------------T--------------------C--T-----A------CAG---------- 3111
K.CM.96.96CM_MP535 G--------------A--------------------C-----A-----------C-----T------C----A---C----------------A-C---------------G--------T-----C---------------C-T-----A------AAG----G----- 3111
01_AE.AF.07.569M -----------TG-----------G--T-----------G--A--------------------G--TC-G--A--------------A-----A-----C-----------------R--T----------------------GT------------C------------ 3121
01_AE.CN.09.1119 ------------G--A--------G--T--------------A-----------------------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T--------------A-------GT-AA--------GC------------ 3149
01_AE.HK.04.HK001 -----------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------A-----A-----C--------G----------------------------------GT-----A-----GC------------ 3277
01_AE.JP.x.DR0492 ------------------------G--T--------------A-----------------------TC----A--------------A-----A-----------------------G--T----------------------GT-----------GC------------ 3927
01_AE.TH.04.BKM -----------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------A-----A-----C--T--------------G--T--------------------C-GT-----------GC------------ 3867
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----------TG-----------G--T--------------A-----------------------TC----A--------------A-----A-----C-------C---------G--T--------------------C-GT-----------GC------------ 3336
01_AE.TH.90.CM240 -----------TG-----------G--T--------------A-----------------------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GC------------ 3489
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------TG-----------G--T--------------A-----------------------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GC------------ 3170
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -G---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------------A--------A---T----G--------T-----------------------T-----------G------------- 3286
02_AG.ES.06.P1261 -----------TG-----------G--T--T-----------C-----------C--------A--TC----A--------------A-----A-----C--------------------T-----------------------T-----A--A---C------------ 3352
02_AG.FR.91.DJ263 -G---------TG-----------G--T--------------C--------C--C-----------TC----A-----G--------------------C--------------------------------------------T-----------GC----------G- 3263
02_AG.GH.03.03GH181AG -G---------TG-----------G--T-----------C--------------C-----------TC----A--------------------------C-------C------------T-A------------A--------T-----A-----GC-------G---- 3939
02_AG.LR.x.POC44951 TG---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------------A-----C--------------------T--------G--------------T-----------GC------------ 3910
02_AG.NG.x.IBNG -----------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------------A-----C--------------------T--------------A--------T--A--------GA------------ 3440
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -G---------TG-----------G--T--------------A-----------C------------C----A--------------------------C------A----------G--T--------------------C--T-----A-----GC------G----- 3112
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -G--------CG------------G-----------------A-----------C-----------TC----A--------------A-----------C--A--------G--------T-----------------------T-----A-----GC------------ 3112
02_AG.UZ.02.02UZ0683 CG----------G-----------G--T--------------A-----A-----C------------C----A--------------------------C--------------------T-----------------------T-----------GAG----------- 3105
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------------------------------------A-----C-----------------A-----------------------------------------------T--------------A--------T-------------C----------- 3141
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C--------------A--------G-----------C-----A-----A-----C-----------TC----A--------------------A-C---C-------C------------T-----------------------T--A--A--A---CAG---------- 3281
05_DF.BE.x.VI1310 --T---------------------------------------------A-----------------T-----A-----------------------G---------T-------------T-----------------------T--A---------------------- 3297
06_cpx.AU.96.BFP90 G--------------A--------------------C-----A-----A-----C------------C--------C----------------A-C---G--------------------T-----------------G-----T--A--A-----GCA----------- 3943
07_BC.CN.98.98CN009 G-T------------C--------------------------------A--------C--------------A---------------C-G--A-----T-------------T------T--------------A--------T------------A------------ 3247
08_BC.CN.06.nx2 T--------------C--------------------------------A-----------------------A--------------AC-G--------C-------C------------T--------------A--------T------------A----G------- 3849
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------G-------------G--T--------------A-----A-----C-----------TC----A--------------------A-----C------A----------G--T-----------------------T-----------GC----G-----G- 3117
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --T---------G--C--------------------------T------------------------C----A--G------------C-G-----------------------------------------------------T--A-----A---------------- 3294
11_cpx.CM.95.95CM_1816 G--------------C--------G-----------C-----A--------------------C--TC----A--G-----------------A--G--G------A-------------T-----------------------T-----A------G------------ 3279
12_BF.AR.99.ARMA159 T-----------------------------------------A-----A-----C--------C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C--A----------------------------T----T-AA-----C---AA----------- 3920
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -GT------------C--------G-----------------T-----A-----C-----------TC----A---C-G-----T-G------A-C----------C-------------T-A---------------------T-----A--A-----------G---- 3320
14_BG.ES.05.X1870 -GT------------A--------------------------C-----------C-----------TC----A-----------T--A-----A-C------------------------A-AT--------------------T-----A--A-----G---------- 3382
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------TG-----------G--T--------------A--------------------A--T-----A--------------A-----A-----C-----------------G-------------------------GT-----------GC------------ 3314
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------G-----------G--T--------------------------C-----------TC----A--GC-------T--------A-C---G------AC------------T--------------------C--T--A---------C-------G---- 3278
17_BF.AR.99.ARMA038 T--------------------------------------------------------------C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C--A---------------------------CT----T--A-----C---AA------G---- 3129
18_cpx.CU.99.CU76 G--------------A----------------------------------------G------GTTTC--------C-------T--------A-C---G-------C------------T-----------------------T-----A------A----G------- 3220
19_cpx.CU.99.CU7 -G---------GG-----------------T-----------------------C-----------T-----A--------------------A--G---------A-G-----------T-----------------------T--A---------------------- 3141
20_BG.CU.99.Cu103 -----------TG--------------T--------------A-----------C-----------------------------------------G-----------------------T-----------------------T--A---------------------- 3381
21_A2D.KE.99.KER2003 G----------TG-----------G--T--------------------------C--------C--TC----A---C----------------A--------------------------T--T--------------------T--A---------C-------G---- 3120
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -G---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--G-----------A-----A-----C------A----------G--T-----C----------------GT-----------GC----G------- 3123
23_BG.CU.03.CB118 -G---------TG-----------------------------A-----------C-----------------A-----------------------------------------------T-----------------------T--A---------------------- 3358
24_BG.ES.08.X2456_2 -G---------TG---C-------G--T--------------A-----------C-----------------A-----------T-----------G-----------------------T--------T--------------T--A--T------------------- 3366
25_cpx.CM.02.1918LE ---------------C--------------A-----C-----A-----------C--C--------TC----A---------------------------------A----------G--T-----------------------T-----A-----GC------G----- 3123
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 T-----------G-----------G--T--------------------------C-----------T-----A---C----------------A-----C------A-G-----------T--------------A--------T------------------------- 3920
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------------T--------G-----------------A-----------C-----------TC----A--G--------T--------AC-G--G--------------------------------C-----------T-----A------A------------ 3906
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------T------------------------------------------C--------------------------------------A--------------------------T-----------------------T-----A------CA----------- 3281
29_BF.BR.01.BREPM16704 G-----------------------------------------A-----A-----C--------C--TC----A---C-------T-----G--A-C-----------A-------------------------------T----T--A-----C---AA----------- 3316
31_BC.BR.04.04BR142 ---------------C--------------------------------------------T------C----A---------------C-G--------------------G--------T--------------A--------T-----A------A-G---------- 3387
32_06A1.EE.01.EE0369 G--------------A--------------------C-----C-----A-----C------------C----A---C----------------A-C---G-------------T------A-----------------G-----T--A--A------AA----------- 3550
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------TG--A--------G--T--------------A--------------------G--TC----A--------------A-----A-----C------A-G-----------T----------------------GT--A--A-----GC------------ 3216
34_01B.TH.99.OUR2478P -----------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------T-----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GCG----------- 3117
35_AD.AF.07.169H -G---------TG--T--------G--T--------------A-----A-----C--------C--TC----A--------------------------C-----------G-----G--T--------------------C--T-----------GC------------ 3115
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --T--------TG-----------G-----------------A-----------C-----------TC-------------------A-----A--G--C-----------------G--T-----------------------T-----------GC------------ 3120
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -G---------GG--T--------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------------A--G-----------------------T--T----------------G---T--------C--GCA----------- 3105
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -G---------TG-----------G-----------------------------C-----T-----A---------Y-------Y--------A-C---G-------C--A----------------------------T----T--A-----C---AC----------- 3338
39_BF.BR.04.04BRRJ179 T-----------------------------------------A-----------C-----T--C--TC----A---C-------TG-------A-C---G------A----------------------------A--------T-----A------------------- 3392
40_BF.BR.05.05BRRJ055 T-----------------------------------------A-----------C--------C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C------------------------------------T--A--A------------------- 3398
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----------T------------------------------------------C--------------------------------------------C--------------------T-----------------------T-----A--G--------R-----G- 3453
43_02G.SA.03.J11223 ------------------------G--T--------------A-----------C-----------TC----C-G---------T--------------C--------G----TG-----T-----------------------T-----AT----GCA----------- 3440
44_BF.CL.00.CH80 T-----------------------------------------A-----------C--------C--TC----A---C-------T-----G--A-C---G-------C-------------------------------T----T--A----GC---AG----------- 3357
45_cpx.FR.04.04FR_AUK G--------------A--------------------C-----A-----A------------------C----A---C-----------C----A-C-----------C-----T------T-----------------------T--A--A------AAG---------- 3901
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 T-----------------------------------------A-----------C--------C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T-------A---------AAG---------- 3353
47_BF.ES.08.P1942 ---------------C--------------------------------------C--------C--TC----A--G------------------------------A-------------T------------------------------------------------- 3354
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------G-----------G--T---C----------A--------------------G--TC----A--------------A-----A-----C------A------------------------------------GT-----------GCG----------- 3120
49_cpx.GM.03.N26677 ---------------C--------------------------A-----------C-----------TA-G--A-----------------G--A-----C--------G--------G--A-----------------------T------------C----------T- 3337
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------TG-----------------------------------------C-----------------------------T----------G-----------G------------------------------------T--A--------------G------- 3122
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 T-----------G-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T-----------------------T-----------GC------------ 3229
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------------------G--T--------------A-----------------------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T-----------------------T-----A-----G-----G------- 3255
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------------------------------------------C----------------------------------------------------A--A---------T-----------------------T--A--A--C---------------- 3317
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------------A-----------------------C--------------C-----------TC----A---C-------T--------A--------------------------T------------------------------------------------- 3225
O.BE.87.ANT70 ----------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C------------AG-C----A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A--------T--A-----A---C-------G---- 3969
O.CM.91.MVP5180 ---T------G----A--------G-----------------A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C--------------------A-C------T--T-----G-----------T-----------A--------T---A-T--A---C-------G--G- 3944
O.CM.98.98CMA104 ----------G-G--C--------G--------------A--A-----R-----C-GC--A--C--A--GA-C------------AG------A-GT-----T--TA-G--G-----C-----T-----------A--------T--A--T--A--GC-------G---- 3401
O.FR.92.VAU ----------G----T--------------------------A-----A-----C-GC--A-----A--GA-C------------A-------A--T--G--T--CA----G-----------T-----------A--------T--A--C--A---C-------G---- 3481
O.SN.99.99SE_MP1299 ----------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-G---A--C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A-----------A--T--A---C----------C- 3968
O.US.10.LTNP -T--------G----T-------------A---------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA----G----------AT-----------A--------T-AAACA--A---C-------G---- 3890
O.US.97.97US08692A -G--------G-G--C--C--------------------A--A-----A-----C-G---A--C--A--GA-C--------------A-----A-G------T--TA----G--------T-AT-----------A--------T--AA-T--A---C-------G---- 3366
N.CM.02.DJO0131 GG----------T--CA----------A--------------------A--C--C--C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--CACT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G---------- 3421
N.CM.04.04CM_1015_04 GG----------T---A----------A--T--------A--------A--C-----C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G---------- 3420
N.CM.06.U14842 G--------------AC----------A-GT-----------T-----A-----C--C--T--C--TC-T--A-----------T--------A-C---G--A--CTGT--G--------A-A------------A--------T--A--A--A-G---G---------- 3422
N.CM.95.YBF30 GG----------C--TC----------A--T-----------------A-----C--C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--CAGT--G--------T--------------A--------T-----A--A-----G---------- 3509
N.CM.97.YBF106 G-----------T---C----------A--T-----------------A--C--C--C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A---------------- 3507
N.FR.11.N1_FR_2011 GG----------T---C----------A--T-----------T-----A-----C--C---------C-T--A---C-------T----------C---G--A--C-CT--G--------A-A------------A-----------A--A--A-----G---------- 3316
P.CM.06.U14788 G--T------T----C--------------------A-----------A-------GC--A--C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----A----------T-----------------A-----A-----C--G-----Y-----T- 3386
P.FR.09.RBF168 G--T------T----C--------------------A-----A-----A-------G---A--C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----AT---------T-----------------A-----A--------------Y-----T- 3950
CPZ.CD.06.BF1167 -CA-------T-T--C--------G-T--G---------A--A--------------C-----C--A---A-A--G---------A-TC-GTTA-C------T--GCC--A------G----AT-----------A-----A--------CT----------G------- 4017
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -G-C------G----T--C-----G--T--------------------A--CA-A--C-----A---C----A--G-------------------C---G--T----A------------A-A------------------C-----A--A--A---AG----------- 3457
CPZ.GA.88.GAB1 -G--------G----A--C-----G--A--------C-----A-----A---A-C--------A--------C------------AGT-------C------T---CC-ACCA----T--T-AT-----------A-----A--T-----A--A---ACT--G------- 3976
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 TCAG-----------T--C-------T-------G-A-----A-----A--CA----C-----C--A--GA-T-G-C--------A-T--GCTCTCT--C-----TCC--A---------A--T-----------------A--T-----A-G----AAG---------- 3556
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------T----A--------G--------------A--T-----A-----C------------C-C--A---C-T-----TA---------C---GG------AG--G--------A--T-----G-----A-----CC-AC-A--A--C--GAA------G---- 3975
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B.FR.83.HXB2 GATATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACAAATCAGAAGACTGAGTTACAAGCAATTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAA 4085
Pol G__Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T__N__Q__K__T__E__L__Q__A__I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -G-----C---G-C--G-----------G---A-TT----------G-----------A--------AC-G--T-----C--------C-----------A----C---------------------------G--------------------G-----------CAG- 3293
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -G---A-C---G-C-A------------G---A-TT----------G-----------A--------A-----T-----CC----------A--------A----C---------T-----------T-----G--------------------G-----------CAGG 3290
A1.ES.06.X2110 -G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A-----C--AC----T-----C--------C-----------A----C---------------------------G--------------------G-----------CAG- 3323
A1.IT.02.60000 -G---------G-C--------------G-----TC-T--------G-----------A--------A-----T-----C-------------------------Y---------------------------G--------------T-----G-----------CAG- 4090
A1.KE.06.06KECst_001 -G-----C---G----G-----------G-----TT-------G--G-----------AC-------AC----T-----CC-------C-----A-----A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG 3282
A1.RU.11.11RU6950 -G---------G-C--------------G-----TC-T----A---A-----------A--------A--G--T-----CC-------------------A----C---------T--------------------------------T-----G-----------CAGG 3609
A1.RW.07.pR463F -G-----C--AG-C--------------G-----TT----------G-----------A--------A-----T--T--CCT------------------A----C---------T-----T-----T-----G-----------------C--G--C--------CA-G 4100
A1.SE.95.SE8538 -G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--A-----AG----T-----CC-------------------A----C---G-----T-----------------G--------------------G-----------CAGC 3284
A1.TZ.01.A341 -G-----C---G-C--------------G-----TT--T-------G-----------A--------AC----T-----C-G------C-----------A----C---------------------------G--------------T-----G-----------CA-G 3287
A1.UA.01.01UADN139 -G---------G-C---------A----G--G--TC-T--------G--------------------A-----T-----CC-------------------A----C---------T--------------------------------T-----G-----------C--G 3284
A1.UG.07.p191845 -G-----C---G-C--G-----------G---A-TT--A-------G-----------A--------AC----T-----CC-------C-----------A----C---------------------T-----G--------------------G-----------CAGG 4121
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -G-----C---G----G-----------G-----TC----------G-----------A--------A--G--T-----C--------C-----------A---CC---------------------------G--------------------G-----------CAGG 3526
A2.CD.97.97CDKTB48 -G-----C---G-----------------A-----C--T-G--A--G-----------A--------A-----T-----C---T-G-----A--------A--G-C---------------------T-----G-----------------------G---------AGC 3423
A2.CM.01.01CM_1445MV -G-----C---G-C---------------A-----T----G--G--G-----------A-G------A-----T---------T-G-----A--A-----A----C------G--------------T-----G--C-----------------G------------AGG 3284
A2.CY.94.94CY017_41 -G-----C---G-C---------------A-----T----G--G--G-----------A--------A-----T-----C---T-G-----A--------A-----------G--------G-----T-----G--------------------------------AAGG 3442
B.AR.04.04AR143170 -----------G-C--------------G-C----C-------A-----------------------------G--------------------------A-A------------------------T-----G--------------------------C------A-G 3286
B.AU.04.PS1038_Day174 -R---------R-Y-A------R--------------------------------------------A------------C----------A--------A----C-------------------------------------------M-----------------A-G 3296
B.BO.09.DEMB09BO001 -------G---G-C--------------G---A--T-----C-------------------------------------C--C-----------------A---------------------------------------------------------AT-------A-G 3454
B.BR.06.06BR1119 -----------G---A---------------------------A------------------------------------C-------------------A------------------------------------------------------------------A-G 3502
B.CA.07.502_1191_03 -----------G-C-A------------G---A-T-A-------------------------------------------C-C--------A--------------G------------------------------------------------------------A-G 3512
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -----------G-C--------G-----G-----TT-------A-----------------------A-----------A--------A-----------A-A--------------------------------------C---------------G---------A-G 3311
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------G-C--------------G------T-----GAG--------------------------------------------C---------------C----------T-----------------G---------------C-----------------A-G 3457
B.CO.01.PCM001 -----------G-C-----------------G---T----------T--------------------------G------C----------A------------C--------------------------------------------------------------A-G 3290
B.CU.99.Cu19 -----------G-C-------A------G------T--------------------------------------------C-------------------A--G---------------------------------------------------------------A-G 3632
B.CY.09.CY266 -----------GGC--G------------------T-----T--------------------------------------C--T----------------A--------------TG--A-------------------------G-----A--------G------A-- 3302
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----------G-C--------------G------T-----G--------------------------------------C-------C-----A------------------------------------------------------------------------A-- 3323
B.DK.07.PMVL_011 -----------G-C--------------G------T-------------C------------------------------C-------------------A--------------T-----------------------C--------------------------CA-- 3450
B.DO.05.05DO_160884 ----------AG-C-----------G---------T----------T--------------A--------G------------T----------------A--------------------------------------------G------------A--------A-- 3296
B.ES.09.P2149_3 -----------G-C--------------G------T-------------------------A------------------A-----------------------C----------T---------------------------------C-----------------A-- 3541
B.FR.08.DEMB08FR002 -T-----G---G-C--G---------------A--T--A--GA---------------------A-----------------------------------A------------------------------------------------------------------A-G 3447
B.GE.03.03GEMZ004 -------A---G-C--------------G------T-----G-------------------A-----------G------C--T-G--------------A------------------------------------------------------------------AGG 3281
B.HT.05.05HT_129389 -----------G-----------------------T-T--------T--------------------------------CC-------------------A------------------------------------------------------------------A-G 3286
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------G---A---------G--G--CA--T----------------------------------------------------C-----------------------------------------------------------T------------------A-G 3293
B.JP.05.DR6538 -----------G-C--------------G------CA----G--------------------------------------C----------------------------------------------------------------T---------------------A-G 4089
B.KR.07.07KYY4 -----------G-C--------------G------C--T----G------------------------------------C-------------------A--------------------------------G-----------------------C---------A-- 3751
B.NL.00.671_00T36 -----------G-C-----G------------A--C--A---AG------------------------------------C-------------A-----A---C--------------------------------------------------------------A-G 3650
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------G-C--------------G-C----C----------------------------------------------------------------A-----------------------------------------------T------------------A-- 3506
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------G-C--------------G------T-AA-G--------------------A--------------------------C-----------A--G-----G-----------------------G---------------------T----------CAG- 3293
B.RU.11.11RU21n -----A-----G-C-A------------G------T-------------------------A-----A------------C-------------------A--------------------------------------------G---------------------A-- 3656
B.TH.07.AA040a_WG11 -------------C-A------------G---------------------------------------------------C--T----------------A--G---------------------------------------------------------------A-G 3437
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------G-C-A---------G---------T--------------------------------C-----------C-C--------A--------A------------------------------------------------------------------A-G 3305
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------G-C-A---------------A---T-A------------------------------------------C-------------------A------------------------------------------------------------------A-G 4085
B.UA.01.01UAKV167 -----------G----------------G-----TT-------G------------------------C-----------C----------------C---------------------------------------------------------------------A-G 3311
B.US.11.ES38 -----------G-C-----G--------------T-AT------------------------------------------A-------C-----------A----C------------------------T-----------------------------G------A-- 4020
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------G-C---------------------C--A----A-----T-----------------A------------C-C----------------------C------------------------C------------------------------------A-G 3287
B.VE.10.DEMB10VE001 -----------G-C------------------A--------G-------------------A------------------C--------C----------A----C---------TG----------T------------C--------------------------AG- 3437
B.YE.02.02YE507 -------------C-A---G--G------------T-------------------------------------------------------A--------A-----------------------------------------G------------------------A-- 3302
C.AR.01.ARG4006 -G---------G-C--------G--G---A----TG-T------------------------------------------C-G--------A--A-----A--------------------------------G--------------T------------------A-G 3269
C.BR.07.DEMC07BR003 -G-----C---G-C--------G--G---A-C--TC-T--------A---------------------------------C-G--------A--------A--C-C---------------------------G--------G-----T------------------A-- 3417
C.BW.00.00BW07621 -----------G-C-A------G-GG-----CA-T--T--------A--------------A-----A------------C-G-----------------A---CC---------------------T-----G------C--------------------------A-G 3438
C.CN.98.YNRL9840 -G---------G----------GA-G---A----TT-T--------A--------------------A--G------------A----------A-----A----C---------------------T-----G---------------------------------A-G 3269
C.CY.09.CY260 -G---A----AG-C--------G--G---A----TT-T----A---A--C--------------------------------C-----------A-----A---CC---------------------T-----G------C--------------------------A-G 3308
C.ES.07.X2118_2 -----------G-C--------G------A----K--T----A---A--------------------A------------C--------C----A-----A---CAT--------------G-----------G--------------------G--------C---A-G 3501
C.ET.02.02ET_288 -G---------G-C-----G-----G---A----TT-T--------A--------------------A------------C-G-----AC-A--------A----C---------------------------G-----------G--------------------CA-G 3287
C.GE.03.03GEMZ033 -----------G-C--------G--G---A--A----TA-------A---------------G----A------------C-G-----------------A----C---------------------T-----G---------------------------------A-G 3266
C.IL.98.98IS002 -G--C------G-C--------G------A----TT-T--------A--------------------AC----------CC-G-----------A-----A----C---------------------------------------G-----------T---------A-G 3419
C.IN.03.D24 -G--C------G-C-------A---G---A----TT-T--------A--------------------A--G-----------------------A-----A----C-------------------------------A-----------------------------A-G 4121
C.KE.00.KER2010 -G---------G-C--------G--G--------TT-TA---G---A--------------------A--G---------C-G-----------A-----A----C---------------------------G---------------------------------A-G 3266
C.MM.99.mIDU101_3 -G---------G-----------A-G--------TT-T--------A-----G--------------A--G------------A----------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G 3436
C.MW.93.93MW_965 -G---------G-C-A------G--G--------TT-T------A-A---------------G-----------------C-GT----------------A----C---------------------------G---------------------------------A-G 3272
C.SN.90.90SE_364 -G---------G-C--------G--G--------TT-TA-------A--------------------A------------C-G--G-----A--------A----C---------------------------G-----------------C-----C---------A-G 3254
C.SO.89.89SM_145 -G---A-----G-C--G--------G---A----TT-T--------A--------------------A------------C-GA----------A-----A----C---------------------------G--------------------G------------A-G 3306
C.TZ.02.CO178 -G-----G---G---A---------G---A--A-TT-T--------A--------------------A--G---------C-G-----------A-----A--G-C------------------T--------G-----------------------C---------A-G 3266
C.US.98.98US_MSC3018 -G---------G-C--------G--G---A----TT-T--------A--------------------A------------C-G-----------A-----A----C---------------------------G---------------------------------A-G 3260
C.UY.01.TRA3011 -G---------G----------G--G---A----TT-T--------A---------------------------------C-G--------A-----C--A-----G--------------------------G--------------T------------------A-- 3257
C.YE.02.02YE511 -------A---G-C--------G--G---A----TT-T----A---A---------------G----A-----G------C-------------A-----A--G-C------T--------------------G-----------------C---------------A-G 3260
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -G---------G---A------G--G--------T--T--------A--------------------A------------C-GA-----C----A-----A---CC---------T-----------------G---------------------------------A-G 3425
C.ZM.02.02ZM108 -G---------G-C-----------G--------TT--A----G--A--------------------A------------C-GT-----C-------C--A----C---------------------------G---------------------------------A-- 4054
D.CD.83.ELI -----------G-C-----------G---------C-TT-G--------G------------------------------A-------C--------------------------------------T---------------------------------------A-G 3631
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------G-C-----------G----C----T-AT-T--------C-----------A------------------A-------C---------------CC------G--------------T---------------------------------------A-G 3460
D.CY.06.CY163 -----------G-C-----------G---------C-AT-T--------C--------------------G---------A----------A--------A---CC------G--------------T---------------------------------------A-G 3293
D.KE.97.ML415_2 -----------G-C-A---------G---------T-TA-------T--------------------A--------C---A------T---A--------A------------------A-----------------------------------------------A-G 3551
D.KR.04.04KBH8 -----------G-C------------------A--C-TT-----------------------------------------A----------------------------------------------T-----------C-----------C---------------A-G 4044
D.SN.90.SE365 ----------AG-------G----------C-A--C-T-----------C------------------------------A-------------A----------C---------------C-----T-----------------------------C--G------A-- 4102
D.TD.99.MN011 -----------G-C---------------------C-GT-T--------C------------------------------A------------------------C------G--------------T-----G---------------------------------A-- 3309
D.TZ.01.A280 -----------G-C-A---------G---------T-T--------------------------------------C--AA-C---------------------C--------------A-------------------------G---------------------A-- 3286
D.UG.08.p191859 -----------G-C-----------G---A-----T-TT-C--------------------------A--------C---A-------C--------C--A------------------------------------------------------------------ACG 4103
D.YE.02.02YE516 -----------G-C-----------G---------C-AT-T--------T--------------------G--------CA----G--------------A----C------G--T-----------T---------------------------------------A-G 3296
D.ZA.90.R1 -----------G-C-----------G---------C-TT-T---------------------------------------A----G-----------------------------------------T--------------------------------G------A-- 3431
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----------G-C--------G----GG-C----T----------A--T------------G----------T-----CC-AT-------A--------A----C---------T-----------------G---------------------------------A-- 3188
F1.AR.02.ARE933 -----------G-C--------------G-C----C----------G--C------------G--------A-----G--C-GT-------A--------A---GC------G--------------------G---------------------------------A-G 3379
F1.BE.93.VI850 -----------G---A-----A-------------T-------G--G--C------------G--------------------T----------------A----C------G-----------------------------------------G--G---------A-G 3425
F1.BR.07.07BR844 -----------G-C----------------C----T-------A--G--C------------G----A-----------CC-GA-------A-----C--T----C------G--------------------G-----------------------------------G 3866
F1.CY.08.CY222 -----------G-C---------------------T----------G--T------------G-----------------C--T-------A--------A----C------G--------------------G---------------------------------A-G 3278
F1.ES.11.DEMF110ES001 -G---------G-C----------------C-A--T----------G--C------------G----------C------C-GA-------A--------A----C------G--------G-----------G-----------------C---------------A-G 3421
F1.FI.93.FIN9363 -----------G----------------G------T----------G--C------------G-----------------C--T-------A--------A----C------G--------------T---------------------------------------A-G 3414
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------G-C--------------G-C-----T---------A--C------------G-----------------C--T-------A--------A----C------G--T-----------------G----T---------T------------------A-G 3287
F1.RO.96.BCI_R07 -----------G-C--------------G-C----T----------A--C------------G-----------------C--T-------A--------A----C------G-----------------G------------------------------------A-G 4109
F1.RU.08.D88_845 -----------G-C-A--------------C---------------G--------------AG--------------------T-------A--------A----C------G-----------------M--G---------------------------------A-G 3544
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------G-C---------------------T----------G-----------------A--A------------C-GT-------------C--A---CC---------------------------G-------------------------TC------A-G 3432
F2.CM.97.CM53657 -----------G-C---------------------C----------G--------------------A------------C--T-------------C--A----C---------------------------G--------------------------C------A-G 3275
G.BE.96.DRCBL -------G---G-C-A-----------TTA--A-T-----------A--------C--A---G----A-----T------C-G------C-------C--ACA--C---------------------------G--------------------------G------AGG 4042
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------G-C-------A------GA--A-TT----------A--------C--A--------A------------A-------------A--C--A--G-----------------------------G---------------------------------A-G 3466
G.CN.08.GX_2084_08 -------A---G-C-A-------------A--A-----A--CAG--A--------C--A---G-C--A-----T------C-G--------------C--A----C------G--------------------G---------------------------------AGG 3325
G.CU.99.Cu74 -----------G-C-A-----A------G---A-T-----------T--------C--A--A-----A------------C-G--------------C--A----C---------------------------G---------------------------------AGG 3689
G.ES.09.X2634_2 -----------G-C-------AG--G------A-T------T----A--------C-----AG----A------------C-AA-------------C--A----C---------------------------G--------------T------------------AGG 3568
G.GH.03.03GH175G -G---------G-C-A-----A-------A--A-T---T-------A--T-----C--A---G----A-----G-----CC-AT-------------C--AAA--C------G--------------------G---------------------------------AGG 4125
G.KE.93.HH8793_12_1 -----------G---A-----A-------A--A-T-----------A--------C--A--------A------------C-G-----G--------C--A----C---------------------------G---------------------------------AG- 3485
G.NG.09.09NG_SC62 -------------C----A--A-------A--------A--CAA--A--------C-----A-----A-----T-----CC-GT-------A-----C--A---CC---------------------------G---------------------------------AGG 3277
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B.FR.83.HXB2 GATATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACAAATCAGAAGACTGAGTTACAAGCAATTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAA 4085
Pol G__Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T__N__Q__K__T__E__L__Q__A__I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q_
G.PT.x.PT3306 -----------G-C-------A-------A--A-T--TA-C-----A--------C-----A-----A------------C-GT-------------C--A----C---------------------------G--------------T-----------G-----CAGG 4025
G.SE.93.SE6165_G6165 -----------G-C-A-----AG------A--A-T-----------A--------C--A---G----A-----G------C-G-----------A--C--AA---C------------------G--------G------C--------------------------AGG 3482
H.BE.93.VI991 -------C---G-C-------A-------A----TT-------G--A--------------A-----A--------------------------A--G--A--GCC---------------G--------------------------------G--------T---A-G 3474
H.BE.93.VI997 -------C---G-C-A-----A------G-----TG-------A--A--T-----------------A--------------------------A-----A--G-----------------G-----T-----G-----------------------------T---A-G 3409
H.CF.90.056 -------C---G---------AG------------T-------G--A--------------------A--------------------------A-----A--G--------G--------G-----T-----G------C----------------------C---A-G 3432
H.GB.00.00GBAC4001 -------C---G-C-----G-A-------A----TT-------G--A--------------------A--------------------C-----A--C--A--GC----------------------T-----G--------------T--------------T---A-G 3603
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -G-----C---G-C-A---------G-----G--T-------A------------------------AC-------C------T----------------A--GCA---------------------T-----G-----------G--T------------------A-- 3279
J.CM.04.04CMU11421 -G---A-C---G-C-A---------G-----G--T--YT--------------------C-R-----RC-G-----C----TAT-------AM-------A--GK------C---------R-----T--C-----------R--R--T-----------R------A-G 3591
J.SE.93.SE9280_7887 -G---------G-C-A---------G-----A--T--------------------------------AC----C--C------T-------A-G------A--GC----------------------T--------------G--G--T--A---------------A-G 3399
J.SE.94.SE9173_7022 -G---------G-C-A---------G-----AA-T--------------------------------AC-------C------T-------A--------A--GA----------------------T--------------G--G--T------------------A-G 3400
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------G-C-A----------------A--T-AA-------A--------------A-----A-----------CC--T-------A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-- 3281
K.CM.96.96CM_MP535 -----------G-C--------------G------T--A-------A--------------AG----A-----------C-G-T-------A--------A----C---------------------------G--------------------------G------A-- 3281
01_AE.AF.07.569M -------C---G-Y--------------G--AA-T-----C-----G-----------A--------A-----T-----CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------------------CAGG 3291
01_AE.CN.09.1119 -G-----C-----C-A------------G-CA--TT----------G-----------A---T----A-----T-----C---T----C-----------A----C---------T-----------T--------------------T-----G-----------CAGG 3319
01_AE.HK.04.HK001 -G-----C---G-C--------------G--A--TT----------A-----------A--------------T-----C---T----C-----A-----A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG 3447
01_AE.JP.x.DR0492 -G-----C-----C--------------G--A--TT----------G-----------A--A-----------T--G--C--CT----C-----------A---CC---------T--------------------------------------G-----------CAGG 4097
01_AE.TH.04.BKM -G-----C--------------------G--A--TT----------G-----C-----A--------------T-----CC--T----C-----------A-A-CC---------T--------------------C-----------------G-----------CAGG 4037
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -G-----C---G----------------G--G--TT----------A-----------A--------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T-----------------------------G--------G-----------CAG- 3506
01_AE.TH.90.CM240 -G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A--------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG 3659
01_AE.VN.98.98VNND15 -G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A--------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAG- 3340
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -G-----C---G-C-A------------G-----TT--A-------G--------------------------T-----CC-------C-----------A----C---G-----T-----------------G------C-------------G-----------CAGG 3456
02_AG.ES.06.P1261 -G---------G-C--------------G-----TT----------G-----------A--AG----A-----G--------------C-----------A----C---------T-----------T-----G--------------T-----G-----------CAGG 3522
02_AG.FR.91.DJ263 -G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--------------T--------------C--------C--A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG 3433
02_AG.GH.03.03GH181AG -G-----C---G-C-A------------G-----TT----------G-----------A--------A---T-T------C-C-----C--------C--A----C---------T--------------C--G--------------------G-----------CAG- 4109
02_AG.LR.x.POC44951 -G-----C---G-C-A------------G-----TT----------G-----------A--------------T------C-------C-----------A----C---------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG 4080
02_AG.NG.x.IBNG -G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--------A-----T------C--T----C--A--------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG 3610
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -G-----C---G-C--------------T-----TT----------G-----------A--------A-----T------CT------C--A-----A--A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG 3282
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----A-C---G-C--------------G-----TC----------G-----------A--------AC----T------C-------C-----------A--G-C---------T-----------T-----G------C-------------G-----------CAGG 3282
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A---------C----T------C-------C-----------A---CC---------T-----------------G-----------------C--G-----------CAGG 3275
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------G-C--------------G------T--------------------------------------------C--------------------------------------------------------------------------------------A-G 3311
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------G-------C---------------T-----T----A--------------------A--------------CT----------------A----C---------------------------G------A--------------------------AG- 3451
05_DF.BE.x.VI1310 -----A-----G---A--------------C----T----------G--G-----------AG-----------------C-C-----------A-----A-----------G--T-----------------G--C------------------------------A-G 3467
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------G-C--------------G-----T-----------A-----------------G--A------------A-------A--A--------A---CC---------------------------G---------------------------------A-- 4113
07_BC.CN.98.98CN009 -G---------G-C--------GA-G--------TT-T--------A--------------------A--G--C-------G-A----------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G 3417
08_BC.CN.06.nx2 -G---------G-C--------GA----------TT----------A--------------------A--G------------A----------A-----A----C---------------G-----T--C--G-----------G-----------C--------CA-G 4019
09_cpx.GH.96.96GH2911 -G-----A-----CC-------------GA----AT----------A--C--------A---------C----T--C--AC-------C--A--------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG 3287
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------G-C-----------G-G--C-A--T-TA-------T--------------------A--------C---A-------------------A----C---------T-----------------G-----------C--T--------------C---A-G 3464
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -G-----C---G-C-----------G-----G--T-----------A-----------A--------AC--G--------C-------------------A---C----------T-----T-----T--------------G--G--T------------------A-G 3449
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------G-C-A-------------------T----------A--C------------G----------T--------CT-------A--------A----C---------------------------G--------------T------------------A-G 4090
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------G-C-------A-------A--A-T-----------A--------C--A--------A--G---------C-G-----------------A----C---------------------------G---------------------------------AGG 3490
14_BG.ES.05.X1870 -------------C-A-----A-------A--A-T-----------A--------C--A--AG----A------------C-AA----Y--------C--A----C---------------------------G-----------G--T-----G------------AGG 3552
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -G-----C---G-C-----------G--G--A--TT----------G-----------A--------A-----------CC-GT----C----G------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG 3484
16_A2D.KR.97.97KR004 -G-----C---G-C-A-------------A-----T----------T--------------------A-----T-----C---T-G-----A--------A--------------------------T-----G--------------------G------------AGG 3448
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------G----------------G-C----T----------G--C------------G----A-----T-----CA-GT----C--A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-G 3299
18_cpx.CU.99.CU76 -G-----C---G-C-A------------G---A--T--A-------A--------------A-----A---G--------C-CT----A--------------GCAG--------------G-----T-----G-----------------------------T---A-- 3390
19_cpx.CU.99.CU7 -----------G-------------G---------T-T------------------------------------------A----------------------------------------------T--------------------T------------------A-G 3311
20_BG.CU.99.Cu103 -----------G-C-------A------G------T--------------------------------------------C----------------------------------------G---------------------------------------------A-- 3551
21_A2D.KE.99.KER2003 -G-----C--GG-C---------------A-----T----G--G--G-----------A-G------A-----T-----C---T-G-----A--------A-----------G--------------T-----G--------------------G-----G------AGG 3290
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -G-----C---G-C--------G-----G--A---T----------A----T------A--------A-----T-----CC--T----C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG 3293
23_BG.CU.03.CB118 -----------G-C-------A------G------T--------------------------------------------C----------------C--A----C---------------G---------------------------------------------A-- 3528
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------G-C-----G--------G------T--------------------------------------------C-------------------A--------------------G--------------C-----------M------------------A-- 3536
25_cpx.CM.02.1918LE -G-----C---G-C--------------G-----GT----------G-----------A--------A-----T-----CC-------C-----------A----C---------T-----G-----T-----G--------------T------------------A-G 3293
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -G---------G-C-A------------G---------T-------G-----C-----A--------A-----T-----A--------------A-----A---C----------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG 4090
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -G-----C---G-C-A---------G--G--G--T-----------A-----------A--------A------------C-G--------A--------A----C---------------------------G-------------------------GG------A-- 4076
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------G-C--------------------TC-TT----A-----------------------------------CC-------------------A--------G-----------------------------------------C-----C---------A-- 3451
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------G-------G----------C----T----------G--C------------G-----------------C-GT-G--C--A-------------C---------------------------G---------------------------------A-G 3486
31_BC.BR.04.04BR142 -G---------G-C--------G--G---TG---TT-T--------A-----------------------G--------CC-AT-------A--------A----C---------------------------G--------------T------------------A-- 3557
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------G-C--------G-----G------------T----A-----------------A--A------------A----------A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-- 3720
33_01B.ID.07.JKT189_C -G-----C---G-C--------------G--A--TT-T--------G-----------A--------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C------------------------------------------T-----G-----------CAGG 3386
34_01B.TH.99.OUR2478P -----A-------C--------------G--A--GT----------G-----------A--------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------G-----------G-----------CA-- 3287
35_AD.AF.07.169H -G-----C---G-C--G-----------G-----TC----G-----G-----------A--------A-----T-----CC-------C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CA-- 3285
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -G-----C---G----------------------TT----------G-----------A--------A-----T------C--T----C-----------A----C-A-------T-----------------G--------------------G-----------CAGG 3290
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -G--C--C--GG---A------------GA----TT--T-C-----G-----------A--------A-----T------C-------CC----------A-A--C------G--T-----------------G--------------------G-----------CAG- 3275
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------G-C-----------G----C----T----------G--C------------G----------T------AGCT-------A--------A----C---G--G--------------------G------C--------------------------A-G 3508
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------G-C--------G-----G------T-----GAG--------------------------------------------------------A----C---G------------------------------------------------A--------A-G 3562
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -C---A-A---G-C--------------G------C-------G--T--------------A------------------C-------------------------------------------------------------------------------G------A-G 3568
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----------G-C----------------C----T----------G--C------------G-----------------C-RT-----C----------A--------------------------T-----G-----------G--------------G------A-G 3623
43_02G.SA.03.J11223 -------C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--------A-----T--------C-----C--------C--A----C---------T--------------C--G--------------------G-----------CAG- 3610
44_BF.CL.00.CH80 -G-----C---G-C----------------C---TT----------G--C------------G----------C------C-G------C-A--------A---CC------G--------------------G---------------------------------A-G 3527
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------G-C--------------G------T----G--A--A--------------------A------------C-CT-------A--------A----C---G-----------------------G---------------------------------A-- 4071
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------G-C----------------C----T----------G--C------------T-----------------C-GT-------A--------A----C---------------------------G-----------------------------------G 3523
47_BF.ES.08.P1942 ---------------A---------G---------T----------------C--------------------------CCT---------A--------A--------------------------------G---------------------------------A-G 3524
48_01B.MY.07.07MYKT021 -G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A--------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C------------------------G--------------G--------G-----------CAGG 3290
49_cpx.GM.03.N26677 -G-----C---G-C-A------------G--C--AT----G-----G-----------A--------------T-----C--------C-----------A----C---------T-----------T-----G---------------------------------A-G 3507
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------C---G-C--------------G------T-------------------------A-----------G------C-------------------A--------------------------T-----------------------------------------G 3292
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -G-----C-----C--------------GA-A--TT-------A--G-----------AC-------A-----T--G--CC--T----A-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG 3399
53_01B.MY.11.11FIR164 -G---A-C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A--------A-----T-----CC--T---------------------C---------T--------------------------------------G-----------CA-G 3425
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------C--C-A-------------------------C-A-----------------AG-----------------C--T-------A--------A--------------T---------------------------------------------------A-G 3487
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------------C-A------------G------T-------------------------------A---------------------C-A-------------C------------------------G------------------------------------A-- 3395
O.BE.87.ANT70 ----------AG-ACA---G-A---G--GA-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A--AG----A---ATG--G--A-TA-----C--A--------CAA-GA-AC------T-----------T--------------G--CG----CTCCT-C-----TACA--G 4139
O.CM.91.MVP5180 ----------AG-ACA-----A---G--CA-AA-A-AGT--GAA--G-----C-----A---G----A---ATG--TG-A-TAA----C-----------CAAGGAGC------------------------------T---G--C-----ATCCT-C------ACA--G 4114
O.CM.98.98CMA104 ----------AG-GCA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A---G----A---ATG---G-ACTAT----C--A--------CAAGGA-A-------T-----------T----------T---G--C-----CTCCT-T-----TACA--G 3571
O.FR.92.VAU -----A----AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A---G----A---ATG---G-A-TGT-------A--------TAA-GA-A-------------------T----------T-C-G--C-----ATCTT-C-----TACA--G 3651
O.SN.99.99SE_MP1299 ----------AG-A-AG--G-----G---A-AA-T-AAT--GAG--G--C--C-----A-G-G----A---ATG---G-A-TAT----C--A--------CAAGGA-AC------T------CA---T--C-------T---G--C-----CTCCT----G--TACA--G 4138
O.US.10.LTNP ----------AG-ACA---G-A---G---A-CA-A-A-T--GA---G--C--C-----A---G----A---ATG---G-G-TAT----C--A--A-----CAA-GA-A-G-----T-----G-----T----------T---G--C-----CTCCT-T-----TACA--G 4060
O.US.97.97US08692A ----------AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GAA--G--C--C-----A---G----A---ATG---G-A-TAT----C--A--------CAA-GA-A-G-----T-----------T---------A----G--C-----CTC-T-------TACA--G 3536
N.CM.02.DJO0131 -T-T---G--AG---------A---G-----G---T-TA-TGAA-----C--C-----A-----------------T--CCT---G--C--A--A-----A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TC-G-----A-----CT----C------A-- 3591
N.CM.04.04CM_1015_04 -T-T---G--AG-------------G-----G---T-T--TGAAA----C--C-----A-----------------T--CCT-A-G--C--A--A---K-A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TA-G-----A-----CT-----------A-G 3590
N.CM.06.U14842 -C-T---G--AG---A---------G-----G---T-TA-TG-A-----C--C-----A-----------------T--CCT-A-G--C--A--A-----A---CAG--T-----------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----CT-T---------A-- 3592
N.CM.95.YBF30 -T-T---G--AG----G--------G-----G---T-TA-TG-A-----C--C-----A---G-------------T--CCT-A-G--C--A--A--G--A---CGG--T-----------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----TT----G------A-- 3679
N.CM.97.YBF106 -T-T---G--AG-------------G-----G---T-TA-TGAGA----C--C-----A---G-------------T--CCT-T-G--C--A--A--G--A---CAG----C---------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----CT-----------A-- 3677
N.FR.11.N1_FR_2011 -T-T---G--AG-------------G-----GA--T-TA-TGAAA----C--C-----A---G-------------T--CCT-A-G--C--A--A--G--A---CGG----C---------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----TT-----------A-- 3486
P.CM.06.U14788 -------A--AG----G--T--G--G--GA-AA---AA---GAA--R-----T-----A--RG-A--A---G-----G-G-TGT----C--AA-A--A--A---GA-C-G-CT-----------------C-------TG-----R--T--CTC----ACT--------- 3556
P.FR.09.RBF168 -------A--AG----G--T--G--R--GA-AA---AA---GAA-GA-----C-----A--AG-A--A---G-----G-GCTGT----C--AA-A--A--A---AA-C-G-CT-----------------C-------TR-----G-----CTC----ACT--------- 4120
CPZ.CD.06.BF1167 -C-----G--AG---------A-AGC-GG--AA-AGAAT----A--A--T--T------C--G-A--A-----G--T--ACTG--G--A--AA-A---G-AAA-GA-A-G--C--------G-----T--C-------TGC--------T-A----G-ACT--T--C--- 4187
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -C-----G--A--C--G--G--------GA--CAT-GT--TGAA--T--C--T-----A--AG-A--A---------G---TAA-G--C--A-----C--A---CAG-----C--TG-G--C--T-----C-------TGC-G------T-A---T----C-----C--C 3627
CPZ.GA.88.GAB1 -------A--AG-C-A---G-A-------A-CA-T-G-T--GAAA-T--C--T------C-AG-A--A---A-G--TT-GCT---G--C-----------A-ATCA-C-G--T--------G--T-------------TG-----G--T-----GT----G--------C 4146
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------C--AG-C--G--T---T-T---ACCAGGGAA---GAAA-T--C---------C-AG-A--AC--TGG--TG-AG--T-----C-AA-------A--G-C-C----------------------C--G----TCA-G--GG-AC-G----GGATG--T------ 3726
CPZ.US.85.US_Marilyn -----------G----G--T---------A--A-A--TT--GAAA-T--T--T-----A---G-A---C-CAC---GG-A--CT----A--AA-A-----A-AGAATAC---T--TG----C--T-G---C-------TC-----------C--CT-T--G-----C--- 4145
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 AGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAAGGTCTATCTGGCATGGGTACCAGCACACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGGAAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCA 4255
Pol _S__E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K__V__Y__L__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__I__R__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----------A-----T-----G---------A-AC-----GG---A--C--A-----C---T-------------------G--G--------------------------------T--CT------------GG---T-------------G-----------T-- 3463
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----------AC--------------------G--C----------------A-----C---T-------------------G--G-----------------------C------------AAG----------GG--G----------------------------- 3460
A1.ES.06.X2110 ---------------------------------A--C-----GG------C--A-----C---T-------------------G---------------------------------------T-------------GA----------------G-----------T-- 3493
A1.IT.02.60000 -----GG-----G--------------------A-A------G-G--A-----------C---T-------------G--------G------------------------------------T-------------G--GT-----C-------G-----------T-- 4260
A1.KE.06.06KECst_001 -----C---------------A--------------C----TGG------C--A-----C---T----------G------------------------------------------------T----------A--G--G--G--------------------A--T-- 3452
A1.RU.11.11RU6950 ------------A--------A-----------A-AC-----G----A----GA-----C---T-------------G-----G---------------------------------------AA-----------G---GT----------A--G-----------T-- 3779
A1.RW.07.pR463F ---------A-A-----AG-------------AA--C-----GG------C--A--A--C---T-------------------G--G------------------------------------T-C-----T-----G--G--------------------------T-- 4270
A1.SE.95.SE8538 ---------------------------------A-A------GG------C--A--A--C---T-------------------------------G---------------------------T-A-----------G--G--G-----G-----G--------A--T-- 3454
A1.TZ.01.A341 -------T----A--------------------A-AC-----GG------C--A-----C---T-----------------------------------------------------------T----------A--G--G--G-----------G--------A--T-- 3457
A1.UA.01.01UADN139 ------------A--------A-----------A-AC-----G----A----GA-----C---T----------G--G-----G--G--------T----------------------------A-----------GG--GT----------A--G-----------T-- 3454
A1.UG.07.p191845 ---------------------------------A--C-----C-------C--A-----C--AT-----------------------------------------------------------T-A-----------G-----G-----------G-------GA--T-- 4291
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------G-----A-------------------AA--C-----G----A----G------C---T-------------------G--G------------------------------------T------------G---G--------------G-----C-----T-- 3696
A2.CD.97.97CDKTB48 --------------------------------AA--------G---------G------C---T----------------------G-----------------G--G---------------TG---------A-----GT-------------G-----------T-- 3593
A2.CM.01.01CM_1445MV --------------------------------AG-A----------------G-A----C---T----------------T-----G-----------------------C------------AG---------A-----GT-------------G-----------T-- 3454
A2.CY.94.94CY017_41 ------------A-------------------AA-A------G---------G------C--AT----------------------G-----------------------C------------T----------------G--------------G-----------T-- 3612
B.AR.04.04AR143170 --------G--------------G---------G-------------------------C-----------G---------------------------------------------------AA-------------A--------------------A--G------- 3456
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------G---------------A-----------------A--A--C--A--------------------------------------------------------------------Y--A----------------------------------- 3466
B.BO.09.DEMB09BO001 -------------------G---------------A-----------------------C--A--------G--------------------------------------------------------T--------------------G-------------------- 3624
B.BR.06.06BR1119 ------------A------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------A----G-------G---G------------------A----A--T-- 3672
B.CA.07.502_1191_03 -----G------C------G------------A--------------------------CT-------------------------T---------------------------C--------AA-----------G-A----------------G-----C-------- 3682
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ------------A------G---------------------------------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3481
B.CN.10.DEMB10CN002 ------------------------------------------GGC-----G--------C--------------------------------------------------------------------------A----------------------------------- 3627
B.CO.01.PCM001 -----------A-------G---------------------------------------------------------------G-----------------------------GC----------------------------G-----G-----G--------A--T-- 3460
B.CU.99.Cu19 -----------A-------G------------------------------------T--C--A------------------------------------------------------------AA---T---------A----------G-------------------- 3802
B.CY.09.CY266 -----G--------G----G------------A---C-C--------------------C-----------T--------------------------------------------------------G----------------------------------------- 3472
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----------------------------------------------------AA----C---------------------------------------------------------------T-------------------------G-------------------- 3493
B.DK.07.PMVL_011 ------------G-------C--------------A----------------G------CT-------------------T-----------G---------A-G------------------T-------------------------------------------A-- 3620
B.DO.05.05DO_160884 -------------------G------------------------------------T--C---------------------------------------------------------------------------------------C-------------C-----T-- 3466
B.ES.09.P2149_3 ---------A---------GC-----------------------C-------G------CT-A-----------------T--------------------------------------T---AA-----------G------------------------A-------- 3711
B.FR.08.DEMB08FR002 -----------------------------------------------------------C-----------------------------------------G---------------------T------------G--------------------------------- 3617
B.GE.03.03GEMZ004 ------------A----T-G---------------------------------------C--A-----------------------------------------------------------CT-A-----------------G-----G-----------A-------- 3451
B.HT.05.05HT_129389 ---------------------------------G--------------------A----C--------------------------G----------------------------------A-A------------G--------------------------------- 3456
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------A------------------------------C---------G------C--------------------------G-----------------G--------------T----AA---G---------------------------------------- 3463
B.JP.05.DR6538 -------------------G------------A-----------------------T--C--A-----------------------------G-----------------------------------------A-----------C--G-------------------- 4259
B.KR.07.07KYY4 -------------------GC-----------------------C----C---------C---------------------------------------------------------------------------------------C---------------------- 3921
B.NL.00.671_00T36 -------------------G---------------------------------------C-----------G-----------------------------------------------T---A---------------------------------------------- 3820
B.PE.07.502_2649_wg8 ------------A-------------------A---C----------------------C-----------------------------------------------------------------------------------------------------G-------- 3676
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------------A----------------------------------------A--T--C------------------------------------------------------C-------------------A----------------------------GA--T-- 3463
B.RU.11.11RU21n -------------------G---G--------------G--------------A-----C---------------------------------------------A-T-----------------------------------------------------------A-- 3826
B.TH.07.AA040a_WG11 -------------------G---------------------------------------C-----------G---------------------------------A-------------------------T-------------------------------------- 3607
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------A------G---------------------------------------C--------------------T-----G---------------A--------------------T------------G-A------------------------------- 3475
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------------------G-------------G-------------------A-----C---A-------T-----------------------------------------------------------------------------G-------------G------ 4255
B.UA.01.01UAKV167 -------------------G---------------------------------------C--------------G----------------------------------------------------------------------------------------------- 3481
B.US.11.ES38 -------------------G-A---------------------G------G--------C--A--------------------------------------------G--------------------------------------C----------------------- 4190
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------------------G----------------C----------------------C-----------------------------------------G---------------------T-------T--A-----------------------------A----- 3457
B.VE.10.DEMB10VE001 -------------------G------------------------G-----G-G------C---------------------------------------------------------------------G----A-G---------C--G-----------A-------- 3607
B.YE.02.02YE507 -----------A-------G---------------------------------------C-----------------G--T--------A--------------------C-----------------------------------------------------A----- 3472
C.AR.01.ARG4006 --------------------------------A--A------C----------------C---T----------------T-----------G--------------------------A---AG-----------G---GT-G---C----------------A--T-- 3439
C.BR.07.DEMC07BR003 ------------C-------------------A-------------------G------C---T----------------T-----------G--------------------------A---AG---------------GT-G---C-------G-----------T-- 3587
C.BW.00.00BW07621 --------------------------------A--AC----------------------C---T----------------T------------------------A-------------A---AG------------------G---C-------------------T-- 3608
C.CN.98.YNRL9840 -----------------T--C-----------A--A----------------G------C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G------C----------------A--T-- 3439
C.CY.09.CY260 ----------GA-------G------------A--A------C---------G----------T----------------T------------------------A-------------A---AG------------------G---C-------------------T-- 3478
C.ES.07.X2118_2 -----------A--------C-----------A--A----------------G------C---T----------------T-----G--------------------------------A---AG---------------G--G---C-------------------T-- 3671
C.ET.02.02ET_288 --------C---G-------------------AG-A----------------G------C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------A-----G--G---C-------------------T-- 3457
C.GE.03.03GEMZ033 -----------------T--------------A-----------C-------GAA----C---T----------------T-----------------------------C--------A---AG---------------G--G---C-------------------T-- 3436
C.IL.98.98IS002 ------------A-------------------A-----------G-------G------C---T----------------T--G-----------T-----------------------G---AG---------------G--G---C-------------------T-- 3589
C.IN.03.D24 --------------------------------A--A--------T-------G----------T----------------T--------------------------------------A---AAA--------------G------C-G-----------C-----T-- 4291
C.KE.00.KER2010 -----------A--------C-----------A--A-------G---------------C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G--G--C-----------------A--T-- 3436
C.MM.99.mIDU101_3 -----------------T--C-----------A--A----------------G------C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G-----CC----------------A--T-- 3606
C.MW.93.93MW_965 ------------A----T--C-----------A-----------C--------AA----C---T----------------T-----------------------------C--------A---AG------T-----------G---C-------------------T-- 3442
C.SN.90.90SE_364 --------------------------------A-------------------G------C---T----------------T--------------------------------------A---AG------T--------G--G---C-------------------T-- 3424
C.SO.89.89SM_145 --------------------C-----------A--A----------------G------C---T----------------T--------------------------------------A---AG------------------G---C----------------A--T-- 3476
C.TZ.02.CO178 --------------------------------A--A----------------G------C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G--G---C-------------------T-- 3436
C.US.98.98US_MSC3018 --------------------C-----------A--A-------------G--G------C---T----------------T--------------------------------------A---AAG--------------G--G---C----------C--------T-- 3430
C.UY.01.TRA3011 --------------------------------A-------------------G------C---T----------------T-----------G--------------------------A---AA---------A-----G--G---C---------------G---T-- 3427
C.YE.02.02YE511 --------------------------------A--A-----------------------C---T----------------T--------------------------------------A---AG---G-----------G--G---C-------------------T-- 3430
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -----------------T-----G--------AG------------------G------C---T----------C-----T--------------------------------------A---AG------------------G---C---------------------- 3595
C.ZM.02.02ZM108 -----------A-----T--------------A-----------------C-G------C---T----------------T--------------------------------------A---AA---------A--------G---C-------------C-----T-- 4224
D.CD.83.ELI --------------------------------------------------------T--C---------------------------------------------------------------CAA-----------------------G-----------------T-- 3801
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------A-------G------------A--------------------------------------------------------------------------------------T---AA-------------A--T----C------------AG------T-- 3630
D.CY.06.CY163 -----------A-------G--T---------A-----G--------------------C------------------------------------------------------C--------AGG---------------T-----------------AG------T-- 3463
D.KE.97.ML415_2 -------------------------------------------GG--------------C--AT----------------------G------------------------------------AA---G-----------------C--G-----G-----------T-- 3721
D.KR.04.04KBH8 -------------------G------------A--------------------------C-----C--------------T-----G--------------G---------------------AA---C--T-----------------G-----------CG----T-- 4214
D.SN.90.SE365 -----------AG------G------C--------------------------------C-----------------------G--G------------------------------------AAG-----------------------------------------T-- 4272
D.TD.99.MN011 -----------AA------G------------A-----------------------A--C---------------------------------------------------------------AG------------------------G---------AG-C----T-- 3479
D.TZ.01.A280 -------------------G------------A-----------G-----------T--C--A-----------G--------G--G------------------------------------AG---------A------T----C--G-----------------A-- 3456
D.UG.08.p191859 -----------------------------------------------------------C--AT-------------------G---------------------------------------AA-----------G---------C--G-----------------T-- 4273
D.YE.02.02YE516 -----------AG------G------------A--------------------A-----C---------------------------------------------------------------AG------------------------G---------A--C----T-- 3466
D.ZA.90.R1 -------------------G----------------C---------------G---T--C-----------------------------------------------------G---------CAG--------------------CC-G-----------------T-- 3601
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------------A----------------------A------C-G--------------C---T----------------T---A-G---------------------------------------A-------A---A----G--C--------G-----------A-- 3358
F1.AR.02.ARE933 -----------A-----A--------------------------------------------------------------------G--------------------------G--------------------A---A----G-----------------------A-- 3549
F1.BE.93.VI850 -----------AA----------------------A------C---------G------C---T----------------------G------------------------------------------G--------A----G-----------G-----------A-- 3595
F1.BR.07.07BR844 ------------A----------------------A-----------------------C---T----------------------G------------A----------------------------------A------T-G-----------G-----------A-- 4036
F1.CY.08.CY222 -------------------G-------------AG-------C----------------C---T----------------------G---A--------------------------------AA---G--------GA----G-----------G-----------A-- 3448
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----------------------------------A-----------------------C---T----------------------G------------------------------------AG-------------A--T-G-----------------------A-- 3591
F1.FI.93.FIN9363 ------------------------------------------C-----------A----C---T----------------------G-----------------------------------------------A---A----G-----------G-----------A-- 3584
F1.FR.96.96FR_MP411 ------------A--------A-----------A-A------C---------G------C---T----------------------G-------------------------G-------------------------A----G-----------G-----------A-- 3457
F1.RO.96.BCI_R07 -----------------------------------A------C----A----G-A----C---T----------------------G---------------------------C-----------------------A----G-----------G-----------A-- 4279
F1.RU.08.D88_845 ------------------------------------------C---------G------C---T----------------------G------------------------------------T-------------------G-----------------------T-- 3714
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------------------C--------------A------C----------------C---T----------------T-----G-----------------G------------------A-------------------G-----G--C-----------A--T-- 3602
F2.CM.97.CM53657 --------------------C--------------A------C----A----G------C---T----------------T-----------------------------------------------C--------------G-----G-----G-----------T-- 3445
G.BE.96.DRCBL -----------AA-------------------A---C----------------------C---T----------------------G--------------------G---------------AG------------------------------C--------A----- 4212
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------AA----------G--------A--AC------G---------------C---T-------------------------A---------------A----C------------A-------------G---T-------------C--------A----- 3636
G.CN.08.GX_2084_08 -----------A---------A-W--------A---C-----M-----------A----CT-------------------------------G------------------------------AG---------A--------G-----------C--------A--T-- 3495
G.CU.99.Cu74 -----------A--------------------A--AC----------------------C---T----------------------G------------------------------------A-------------------------------C--------A----- 3859
G.ES.09.X2634_2 -----------A-----------G--------A---C----------------------C---T----------------------G------------------------------------AG------------G---T-------------C--------A----- 3738
G.GH.03.03GH175G -----------A-----T--------------A---C----------------------C---T----------------------------------------G------------------AA---G--------------G-----------C--------A----- 4295
G.KE.93.HH8793_12_1 -----------AC-------------------A---C--------------------------T----------------------G-----------------------------------CAG----------------T-------------C--------A----- 3655
G.NG.09.09NG_SC62 -----------AA-------------------A---C----------------------CT--A----------------------------G---------A--------------------AG---------A--------------------C--------A--T-- 3447
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 AGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAAGGTCTATCTGGCATGGGTACCAGCACACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGGAAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCA 4255
Pol _S__E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K__V__Y__L__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__I__R__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q
G.PT.x.PT3306 -----------AA-------------------A---C-G-------------G------C---A-----------------------------------------------------------AG----------------T-------------T--------A----- 4195
G.SE.93.SE6165_G6165 ------G----A--------------------A---C----------------------C---T----------------------G-----------------------C------------AG----------------------C-------C--------A----- 3652
H.BE.93.VI991 -----------AC----T---------------G-A------------------T----CT--T----------------------G--------------------------------T---T-------T--A------------C-------G--------A--T-- 3644
H.BE.93.VI997 -----G-----------T--------------AG-A--------G--------------C---T-------------------------------G-----------------------T---T----------A------------C-------G-----C--A--T-- 3579
H.CF.90.056 -----------------T---------------G-A--------G--------------C---T-------------------------------------------------------T---T-----G----A-----G------C-------G--------A--T-- 3602
H.GB.00.00GBAC4001 -----------A-----T-----G---------G-A--G-----G--------------C---T-------------------------------------------------------T---T----------A------------C----------------A--T-- 3773
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------A-----T---------------G-A--------G-------GA---------T-----------------------------------------------------------T----------A-----GT-G-----G-----G-------GA--T-- 3449
J.CM.04.04CMU11421 -----------A---------------------G-A------M-G--R----GR-----C---T----------R------------------------------------------------T----------------R--G---C-------G--------A--T-- 3761
J.SE.93.SE9280_7887 -----------A---------------------G----------G--------------C---T-G--------------------------------------G------------------T----------------G--G---C-------G--------A--T-- 3569
J.SE.94.SE9173_7022 -----------A---------------------G----------G--------------C---T-G---------------------------------------------------------T----------------G--G---C-------G--------A--T-- 3570
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------A-----T-----------------A--------------C-G------C--AT----------------------------------C------------------------T----------------G------C-------------------T-- 3451
K.CM.96.96CM_MP535 -----------T-----T-----------------A----------------G-A----C--AT----------------------------------------------------------------------------G------C-------------------T-- 3451
01_AE.AF.07.569M -----------AG-------C------------G--C----------A-----------C---T-------------------G--G------------------------------------T-A-----------G-----------------G--------A--T-- 3461
01_AE.CN.09.1119 -----------AA-------C------------G--C--G-------------------C---T----------------------G--------G-----------------------T---T-A-----------G--G--------------------------T-- 3489
01_AE.HK.04.HK001 -----------AA----T-GC------------G--C----------------A-----C---T----------------T-----G--------T---A-CA--------------------T-A--------------G---------A----G-----------T-- 3617
01_AE.JP.x.DR0492 -----------AG-------C------------G--C----------------A-----C---T-------------------G--G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-- 4267
01_AE.TH.04.BKM -----------AG-------C------------G--C-G--------------------C---T-------------------G--G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-- 4207
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------------G------GC------------G--C-------------C--------C---T----------------T--G--G------------------------------------T-A----------GG--G--------------------------T-- 3676
01_AE.TH.90.CM240 -----------AG-------C------------G--C-------------G--A-----C---T-------------------G--G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-- 3829
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------AG-------C------------G--C----------------A---------T----------------------G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-- 3510
02_AG.CM.08.DE00208CM001 --------------G------------------G--C-------G-----T--A-----C---T----------------T-----G------------------------------------AA-----------G------------------C--------A----- 3626
02_AG.ES.06.P1261 ---------------------------------A--C-----GG------T--AA----C---T----------------------G------------------------------------AG---------------------C--------C--------A----- 3692
02_AG.FR.91.DJ263 ---------------------------------A--C-----G-------C--A-----C---T----------------------G------------------------------------AA------------G-----------------C--------A----- 3603
02_AG.GH.03.03GH181AG -----G---------------------------A-AC-----G-------C-GA-----CT-AT----------------------G-----------C------------------------AG----------------T-------------C--------A----- 4279
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------------------------G--------GG------C------------T----------------------G--------------G---------------------AA------------G-----------------C--------A----- 4250
02_AG.NG.x.IBNG ---------------------------------A--C-------------C--A-----C---T----------------------G------------------------------------AA------------G-----------------C--------A----- 3780
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------------------------------A--C-----G-------C--A-----C---T----------------------G------------------------------------AAG-----------------------------C--------A----- 3452
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------------------------------AA-AC-----G-------C--A-----CT--T----------------------G-----------------------C------------AG------------G---T-------------C--------A----- 3452
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----C---------------------------A--C-----GG------C--A-----C---T----------------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A----- 3445
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------G------------------G--------------------C-----------------------------------------------T---------------------------G-------------------------------A-- 3481
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------T-----T------------------------CGG-----C--------C---T----------------------G-----------------------------------CAA---------A--G--G--------------------------T-- 3621
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------------------------A------G-----A--------------T----------------------G--------------------------------------------T--A--------------G--------------A--T-- 3637
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------AC-------C-----------A---C----------------AA----C---T----------------------G------------------------------------AA------------G-----------------C--------A----- 4283
07_BC.CN.98.98CN009 -----------------T--C-----------A--A----------------GA-----C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G------C----------------A--T-- 3587
08_BC.CN.06.nx2 -----------------T--C-----------A--A--------G-----C-G------C---T----------------T--------------------------------------A---AG-----------G---G------C----------------A--T-- 4189
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------------------------------A--C-----G----A-----------C---T----------------T------------------------------------------AG---------A--------------------C--------A--T-- 3457
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------------------------------------------A-----C--AC-------------------------------------------G-----------A---AGG--------A--------G---C----------------A--T-- 3634
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------A-------G---------------------------------------C---T-----------------------------------------------------------CA------T----GG---------C-------------------T-- 3619
12_BF.AR.99.ARMA159 -----G-------------G---------------A-----------------------C---T-------------------G--G-----------------------------------------GG----A---A----G-----------G-----------A-- 4260
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------------------------A---C-------G--------------C---T-T--------------------G--------------------------------T---AA---------------G--------G-----C-----C--A----- 3660
14_BG.ES.05.X1870 -----------A--------------------A---C----------------------C--------------------------G------------------------------------AG------------G---T-------------T-----C--A----- 3722
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------AG-------C------------G--C----------------------C---T-----------------------------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-- 3654
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------A---------T---------AA--------G----A----GA--------AT----------------------G-------A---------G-----C------------T----C-----------GT-------------G-----------T-- 3618
17_BF.AR.99.ARMA038 -----G------A----------------------A-----------------------C---T----------------------G--------------------------------T--------------A---A----G-----------G-----------A-- 3469
18_cpx.CU.99.CU76 -----------AA--------------------G----------G--------------C---T----------------------G-----------------------------------CAG---------A-GG---T-------------------A-----T-- 3560
19_cpx.CU.99.CU7 -------------------G------------------------G-------G---A--C--------------------------G------------------------------------T-------T-----G--G-----C--------G-----------T-- 3481
20_BG.CU.99.Cu103 -------------------G------------------------------------T--C--A-----------------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A----- 3721
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------------------------A---------GG---AA---G----------T----------------------G-----------------------C------------T----G--T--------GT-------------------------T-- 3460
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------A----------T---------AA-AC-----G----------A-----C---T-------------------------------------------------------T---T-A--------A--GA--T-----C-------G-----------T-- 3463
23_BG.CU.03.CB118 -------------------G---------------A--------------------T--C--A-----------------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A----- 3698
24_BG.ES.08.X2456_2 -----G------G------G---------------------------------A--T--C--A--------G--------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A----- 3706
25_cpx.CM.02.1918LE ------------A----------------------------------------------C---T----------------------G------------------------------------AA---------------G--------------T-----C--A----- 3463
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----------AA----T--------------AA-A------G-G--------A--G--C---T----------------T-----G------------------A-----------------AG---------A-----G--------------------------T-- 4260
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------------------------------A--------G--------------C---T-------------------------------------------------G-----T---AG----------------T-------------C--------A----- 4246
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------G---------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------A--GA--------C---------------------- 3621
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------C----------------------A--G-----C--A-----A-----C---T----------------------G-----------------------------------------------A---A----G-----------G-----------A-- 3656
31_BC.BR.04.04BR142 --------------------------------A-T---------C-----G-G------C---T----------------------------G--------------------------A---AA---------------G--G---C-------------------T-- 3727
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------A------------------------C-------------G------------T----------------------G------------------------------------AG------------G---------C-------C--------A----- 3890
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------AG-------C------------G--C-------------C--------C---T-------------G-----G--GR----G------------------------------T-A--------A-----R--------------G-----Y-----T-- 3556
34_01B.TH.99.OUR2478P -----------AG-------C------------G-AC----------------A-----C---T----------------------G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G--------A--T-- 3457
35_AD.AF.07.169H -----G-----A---------A-----------A-AC--G--G-------C--A-----C--AT----------------T-----G-----------------------------------CAA------------GA----------------------G-----T-- 3455
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------------T---------------A--C-----G-------T--A-----C---T-----------------------------------------------------------AAG------------A----------------T--------A----- 3460
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----C-----AA-------C--G---------A-AA-T---G-------G-GA-----C---T-------------------G--T------------------A-----------------T-A-----------G-GGG-------------G-----------T-- 3445
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------------------------A--------G--------------C---T----------------------G--------------------------------------------A------A----G-----------------------A-- 3678
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------G---G---------G-A------------------A----C--AA--------------------------------------------------C----------A-----T--------------------------------A----- 3732
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------G---------------------------------------C--A-----------G---------------------------------------C-----------------------A----G-------------------------- 3738
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------------A----------------------A--------W--------------C---T----------------------G------------------------------------A-------T------A--T-----C----------------A----- 3793
43_02G.SA.03.J11223 -----------A---------------------A--C-----G----A--C--A-----C---T----------------------G------------------A-----------------AG---G--------------------------C--------A----- 3780
44_BF.CL.00.CH80 ----------G------------------------A------G---------G------C---T----------------------G-----------------------------------------------A--------G-----------------------A-- 3697
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------T-----T-----------------A-------TG-----C--------C---T-G--------------T--G--G-----------------------------------CAG---------A--G--G--G-----------------------T-- 4241
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------C----------------------TA-----------------------C--------------------------G--------G--------------------------------G-----A--------G-----------G-----------A-- 3693
47_BF.ES.08.P1942 -----------A-----------------------A--------C--------------C---T----------------------G--------------------------------T-----------------------------------G--------A----- 3694
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------AG-------C------------G----------------------T--C---T-------------------G--G-----------------------------G------T-A--------A-GG--G----------------------G---T-- 3460
49_cpx.GM.03.N26677 --------------------------------A--A----------------G------C---T----------------T-----------------------G--------------A---AAG--------A--------G---C-------G-----------T-- 3677
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------------A----------------G---C-------------T--CT-A-----------G------------------------------------------------T------------GG-------------------------------- 3462
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----------AG-------C------------G-AC----------------------C---T----------------T--G--G------------------------------------T-A-----------G--G------C-------G-----------T-- 3569
53_01B.MY.11.11FIR164 -----------AG-------C------------G-------------------------C---T-------R--------T--G--G------------------------------------AAA-----------G--G--------------G-------------- 3595
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------------------G------------A---------C---------GA-----C--A--------G-----------------------G---------A-------------T---T-------T--A------T----------------------A----- 3657
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------------C----T------------------A-G----GC-------G------C-----------------------------------------------------------T---T-------T--A--G-----------------G-----C-------- 3565
O.BE.87.ANT70 --------CCCTA----TC-G------------G-AC---C----------C----G-----TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C--G--CC----A--------CC----A-- 4309
O.CM.91.MVP5180 -----C--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C----------CGA--G-----TA-------T--T--T--------C--A------------A--A-------------A--CAAA-AC--T--A-G---C--G--CC-G--A---------C----A-- 4284
O.CM.98.98CMA104 ---------CCTA-----C-A--G--------AG-AC---C---G------C-A--G--C--TA-------T--T--C--T--G--T--A--G------------A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---CT----CC----A--G------C----A-- 3741
O.FR.92.VAU -----C--CCCTA----TC-G--G--------AG-AC-G-C-----G----C-A--G-----TA-------T--T--T--T-----T--A--G---------A--A-------------A---AAA-AT--T--A-G---C-----CC----A---------C----A-- 3821
O.SN.99.99SE_MP1299 --------CTCTC----TC-G--G---------G-AC---C----------C----G-----TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A-- 4308
O.US.10.LTNP --------CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C--G-------C----A-----CA-------T--T--T--T-----T--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---T--G--CC----A--------CC----A-- 4230
O.US.97.97US08692A --------CCCTA----TC-A--G---------G-AC-G-C---------------G-----TA-------T--T--T--T-----C--A------------A--A-------------G--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----R--------CC----A-- 3706
N.CM.02.DJO0131 -----------A--G--G-GC-----------AG--C-C-------------GA--T-----CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T----CC-------T-----A--A----- 3761
N.CM.04.04CM_1015_04 -----------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------GA--------CT-T-----R--T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T-----C-------T-----A--A----- 3760
N.CM.06.U14842 -----------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------GA--------CT-T--------T-----T-----T--------G-----G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T----CC-------T-------RA----- 3762
N.CM.95.YBF30 -----------A--G--G-GC-----------AG--C-C-------------GA--T-----CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A---A--T----CC-------T-----A--A----- 3849
N.CM.97.YBF106 -----------C--G--GGGC-----------AG-AC-C-------------GA--------CT-T--------T-----T-----T--------------G--G--------W-----T--CT-A-----T--A-R----T----CC-------T-----A--A----- 3847
N.FR.11.N1_FR_2011 -----------A--G--G-GC-----------AG-AC---------------GA--T-----CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C-----------CT-A-----T--A------T----C--------T-------------- 3656
P.CM.06.U14788 -----C--CCCCY----GC-AA----------AG-AA-G-C---------------A--C--RT----------------------C--A--G--T-----RA-YA----Y-----------YAAR-AC--T--A-G---GT----C--G--A--C-----CC-A--A-- 3726
P.FR.09.RBF168 -----C--CCCCC----GC-AA----------AG-AA-G-C---R--------A--A--C--AT----------------------C--A--G--T------G-TA----Y---Y--------AAA-AC--T--A-GR--GT----CC----A--C-----YC-A--A-- 4290
CPZ.CD.06.BF1167 -----C--CCCCC----AG-GG--------C-AG-A-----G--T--A---GCA--T---T-AAAT--------T--T-----------A-----G------G----------------A--CAAAAAC--T--A-----T--T--CC----A---------C-A--A-- 4357
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----------TA----A-----G--------AG-------------------AA-T-----AT------------------G---T--A--------------G---------C----T---T-A--G-----A-----T--T--C--------------A--A--T-- 3797
CPZ.GA.88.GAB1 -----------A-----------G--------AG-------T-----A-----AA----C--CT-C--------------------T--A-----------G-----G-----------------A--------------G-----CC-------------C-G------ 4316
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----C--CCCCA----TG-GG----C---C-AA-AC-C--GC-G--AA-TGCA--G-----A-----------T--T--T--------A-----C-----GG----------GC--------AAAAAT--T--------C-----------A--G---AC-G----A-- 3896
CPZ.US.85.US_Marilyn -----------A--G--------G--------AG-A--------G--A-----AAGT---A-CT----------------T------------------------A--------C--------T-A--G-----A-----T--T--CC-------C--------A--A-- 4315
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B.FR.83.HXB2 AGAT...GAACATGAGAAATATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATTTTAACCTGCCACCTGTAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGT...CAGCTAAAAGGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAG 4419
Pol __D__.__E__H__E__K__Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__F__N__L__P__P__V__V__A__K__E__I__V__A__S__C__D__K__C__.__Q__L__K__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---A...--T-----A-G-------------------A-------------------T---------A--A--------------------T-------------C...--AT-------G-----------------------------------G---------T--- 3627
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---A...--------A-G---------C--C------------------------C-T---------A----------G--------G------------------...--A--------G-----------------------------------G---------T--- 3624
A1.ES.06.X2110 ---A...--C-----A-G---------------------------------------T---------A-------------------------------------C...--A--------G--G--------------------------------G--G------T--- 3657
A1.IT.02.60000 ---G...--C-----A-----------C-------A---------------------T--------------------------------------------G---...--AT-------G-----------------------------------G---------T--- 4424
A1.KE.06.06KECst_001 ---A...--------A-G---------C--C--------------------------TT--------A----------G---------------------------...-----------G--------------------------C--------G---------T--- 3616
A1.RU.11.11RU6950 ---A...--------A-----------C-------A---------------------T---------A----------G---------------------------...--A--------G-----T--------C--G-----------------G---------T--- 3943
A1.RW.07.pR463F ---A...--------A-----------C-----------C-----------------T---------A----------G-------------A-------------...--A--------G--------------------------------------G------T--- 4434
A1.SE.95.SE8538 ---A...----------G---------C-----------------------------T------------A-------G------------------A--------...--A--------------------------------------------G--G------T--- 3618
A1.TZ.01.A341 ---A...--C-----A-G---------C---------CA------------------T---------A----------G--------------------------C...-----------G--------------------------C--------G---------T--- 3621
A1.UA.01.01UADN139 ---A...--------A-----------C-------A---------------------T---------A----------G---------------------------...--A--------G-----T-----------G-----------------G---------T--- 3618
A1.UG.07.p191845 ---A...--------A--------T--C-----------------------C-----T--A------A-----------------------CAA------------...-----------G--------------------------C--------G---------T--- 4455
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---A...--C-----C--G--------C--------GA----------------C--------G---A----------G-----------A---------------...--A--------G-----------------------------------G---------T--- 3860
A2.CD.97.97CDKTB48 ---A...--------A------------------------------CA---C-----T---------A-------C-----------------------------GTC.AG---------G--------------------------C---------------------- 3759
A2.CM.01.01CM_1445MV ---A...--------A-G----------------------------CA---C-----T---------A----------------------T---------------...---T-------G--------A---------------------------------------- 3618
A2.CY.94.94CY017_41 ---G...--------A-G---------C------------------CA---C-----T--A-----------------------------T---------------...-----------G------------------------------------------------- 3776
B.AR.04.04AR143170 ---A...--C-----A-----------------------------------K--C---T-------YA-------------------------T-----------C...--------------------------------------------------------G---- 3620
B.AU.04.PS1038_Day174 ---A...--C-------G-------------------A----------------------------G---------------------------------------...---G----------------A---------------------------------------- 3630
B.BO.09.DEMB09BO001 ---A...--C---------------------------A----------------------------------------------------------------G---...--A--------------------------------------------------------G- 3788
B.BR.06.06BR1119 ---G...--G----------------AC-----------------C---------------------A--A-----------------------------------...--------------------------------------------------------GT--- 3836
B.CA.07.502_1191_03 ---A...--T-----C-------------------------------A---------T-----------G-----------G------------------------...--A---------------------------------------------------------- 3846
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ---A...--------A--------------------------------------------A------A-------------------------------C------...---T----------------------------------------------------G--G- 3645
B.CN.10.DEMB10CN002 ---A...--C-----A-G--------C------------------------------------------------------------------T------------...-----------------------------------------------G--------G---- 3791
B.CO.01.PCM001 G--A...--C---------------------------------------------------------A--------------------------------------...--A---------------------------------------------G------------ 3624
B.CU.99.Cu19 ---A...--C-------G---C------------------------------------A-A------------------------A-----T--------------...------------------------------------------------G------------ 3966
B.CY.09.CY266 ---A...--T-----A-------------------------------A---------T---------A--------------------------------------...-----------------------------------------------G------------- 3636
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---A...--------------------------------------------------T--A---------------------------------------------...-----------------------------------------C---------------T--- 3657
B.DK.07.PMVL_011 ---A...--G--------------------------------A--C------------A-------A--------------------G---T--------------...------------------------------------------------------------- 3784
B.DO.05.05DO_160884 ---A...--------A----------AC----------------T------------T--A----------------G----------------------------...------------------------------------------------------------- 3630
B.ES.09.P2149_3 G--A...----------G---------C-------A----------------------T-A---------------------------------------------...------------------------------------------------------------- 3875
B.FR.08.DEMB08FR002 ---A...--------A--------T--------------------C--------------A------A-------------G------------------------...--------------------------G-------------A----------------T--- 3781
B.GE.03.03GEMZ004 ---A...--------C--------------------------------------------------A---------------------------------------...---------------------------------------------------------T--- 3615
B.HT.05.05HT_129389 ---A...--------A----------------------------------------G---------G----------G----------------------------...--A--------------------------------T------------------------- 3620
B.JM.05.05JM_KJ108 ---G...--------------C---------------------------------------------A----------G---------------------------...-----------------------------R-----------------T------------- 3627
B.JP.05.DR6538 ---A...--------------------------------------C-----------------------G-----------------------------------C...---A-------------------------------------C--------C---------- 4423
B.KR.07.07KYY4 ---A...--G-----A-----C----------------------T------C---------------A----G---------------------------------...--------------------------------------------------------G---- 4085
B.NL.00.671_00T36 ---A...--------------------------------------------------------------------------------------T---A--------...--------------------------------------------------------G---- 3984
B.PE.07.502_2649_wg8 ----...--------A------------------------------------------T----------------------G------------------------...--------------------------------------------T---------------- 3840
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---G...-------------------A------------------------C------------------------------------------------------...--------------------------------------C---------------------- 3627
B.RU.11.11RU21n ----...--------------------------------------------------------------G------------------------------------...--AA-------------------C------------------------------------- 3990
B.TH.07.AA040a_WG11 ---A...-----------------------C-----------------------------A-----G-----------------------------------G---...-----------------------------------T-----C------------------- 3771
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---A...-----------------------------------------------------A--------G-----------G---------T--------------...---A--------------------------------------------------------- 3639
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---A...--------------C------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------- 4419
B.UA.01.01UAKV167 ---C...-----------------------------------------------------------A---------------------------------------...--------------------------------------------------------G---- 3645
B.US.11.ES38 ---A...--G------------------------------------------------------------------------------------------------...-----C-----------------------------------C--------------G---- 4354
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---A...--------A----------A------------------------------TA-A---G-----------------------------------------...-----------------------------G--------------------------G---- 3621
B.VE.10.DEMB10VE001 ----...----------------------------------------A---G---------------------------C------------AT------------...---A--------------------------------------------------------- 3771
B.YE.02.02YE507 ---A...--------A--------------------------------------------------G--G---------------------T--------------...--A-----------------A---------------------------------------- 3636
C.AR.01.ARG4006 ---A...--T-----A-----C-----C-------------------A---G--C--T--------CA----------------------T---------------...-----------G-----T-CA------------------------------------T--- 3603
C.BR.07.DEMC07BR003 ---A...--T-----A-----------C-------------------A---G-----T--------CA----------------------T---------------...-----------G-------CA-----------------------T------------T--- 3751
C.BW.00.00BW07621 ---C...--G-----A-----------C--------G--T-----C-A---G-----T--------CA----------------------------------G---...-----------G--------A--------------------------G---------T--- 3772
C.CN.98.YNRL9840 ---A...--G-----A--G--------C-----------------------C-----T--------CA----------------------T---G-----C-----...-----------G-----------------------------------G---------T--- 3603
C.CY.09.CY260 ---A...--C-----A-----------C----------------TC-----G-----T--------A-----------------------T---------------...--A-A------G--------A--------------------C---------------T--- 3642
C.ES.07.X2118_2 ---A...--------A--G--------C-----------------------G-----T--------YA----------------------T---------------...-----------G--G-----A-----G--------T-----------G---------T--- 3835
C.ET.02.02ET_288 ---A...--G-----A-----------C-------------------A---A-----T--------CA----------------------T---------------...-----------G-----------------------T-----------G-----------G- 3621
C.GE.03.03GEMZ033 ---A...--------A----------AC-----------------------------T--------CA----------------------T-----------G---...--A--------G-----------------------------------G---------T--- 3600
C.IL.98.98IS002 ---A...--T-----A-----------C-------------------A---G-----T--------CA----------------------T---------------...-----------G-----------------------------------G---------T--- 3753
C.IN.03.D24 ---A...--G-----A-GG--------C-----------------------C---G-T--------------------------------T------A--C-----...----A------G--------------------------C-----G--G---------T--- 4455
C.KE.00.KER2010 ---A...--G--------G--------C-----------------------G-----T--------CA----------------------T---------------...-----------G-------CA-----------------------G--G---------T-G- 3600
C.MM.99.mIDU101_3 ---A...--G-----A--G--------C-----------------------C-----T--------CA----------------------T---------C-----...-----------G-----------------------------------G---------T--- 3770
C.MW.93.93MW_965 ---A...--G-----A-----------C-----------------------G-----T--------CA-C------------------------------------...-----------------T--A--------G-----------------G---------T--- 3606
C.SN.90.90SE_364 ---G...--------A-----C-----C-----------------------G-----T--------CA----------------------------------G---...-----------G-----A--A--------------------------G---------T--- 3588
C.SO.89.89SM_145 ---G...--G-----A-----------C-----------------------G-----T--------C----------G------------T---------------...-----------G-----------------------------------G---------T--- 3640
C.TZ.02.CO178 ---A...--G-----A--G--------C-----------------------G-----TT-------CA--------------------------------------...----A------G--------A-----------------C--------G---------T--- 3600
C.US.98.98US_MSC3018 ---A...--G-------GG--------C-----------------------G-----T-----G--CA----------------------TT--------------...--A--------------------------------------------G---------T--- 3594
C.UY.01.TRA3011 ---A...--C-----A--G--------C-----------------------G-----T--------C---A-------------------T---------------...-------------------CA-----------G-----------------------GT--- 3591
C.YE.02.02YE511 ---A...--------A----------AC--------G-----------------------------CA-------------------------T------------...---T----G--G--------A--------------------------G---------T--- 3594
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ---A...--------A--G-------AC-----------------------C-----T--------C---------------------------------------...----A------G-----T-CA--------------------------G---------T--- 3759
C.ZM.02.02ZM108 ---A...--G-----A-----------C-----------------------G--------A-----C----------G----------------------------...-----------G---------------------------------------------T--- 4388
D.CD.83.ELI ---A...-------------------AC--------------------------------A-----C--G--------------------T---------------...---------------------------------------------------------T--- 3965
D.CM.10.DEMD10CM009 G---...--------C-G---------C-----------------------C--------A--------GA-----------------------------------...---------------------------------------------------------T--- 3794
D.CY.06.CY163 ----...--------C----------AC--------------------------------A--------GA-------------------T--------------C...--A-----------------------------------G------------------T--- 3627
D.KE.97.ML415_2 ---A...--------------C----AC-----------------------------------------G--------------------T---------------...--A------------------------------------------------------T--- 3885
D.KR.04.04KBH8 ---A...--C-----------------C-----------------------G-----------------G--------------------TT--------------...----A----------------------------------------------------T--- 4378
D.SN.90.SE365 ---A...-----------------T-AC------------------------------------------A-------------------T---------------...--------------------A------------------------------------T--- 4436
D.TD.99.MN011 ----...--------C-----------C--------------------------------A--------G--------------------T---------------...--AA-----------------------------------------------------T--- 3643
D.TZ.01.A280 G--A...--T-----A-G---------C--C---------------------------------T----G---------------------T--------------...---------------------------------------------------------T-G- 3620
D.UG.08.p191859 ---A...--------A-----C--T-AC--------G--------------------------------G--------------------T--------G------...------------------T---------------------------A----------T--- 4437
D.YE.02.02YE516 ---A...--C-----C-----------C--------------------------C---A-A--------G-----------G--------T--------C-----C...--A-A----------------------------------------------------T--- 3630
D.ZA.90.R1 ---A...-------------------AC--------------------------------A--------G--------------------T---------------...---------------------------------------------------------T--- 3765
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---A...--------A--------T--C-----------------------------T-----------------T--------------T--T-----C------...-----------G-----------------------------------G---------T--- 3522
F1.AR.02.ARE933 G--A...--C-----A----------A------------------------------T--------------------------------T---------------...---T-------G-----------------------T---------------------T--- 3713
F1.BE.93.VI850 ---A...--------A----------AC-----------G-----------------T---------A----------------------T-----------G---...-----------G-----------C-----------------------G---------T--- 3759
F1.BR.07.07BR844 G--G...--------A----------AC-----------------------------T--------------------------------T-----------G---...-----------G-------G---------------T-----C-----G------------- 4200
F1.CY.08.CY222 G--A...--------A-----------C-----------------------------T------------A--------A----------T----------G----...-----------G--G--------------------------------G---------T--- 3612
F1.ES.11.DEMF110ES001 G--G...--T-----A----------AC-----------------------------T--------------------------------T---------------...-----------G-----------------------T-----------G---------T--- 3755
F1.FI.93.FIN9363 ---G...--------A----------AC-----------------------------T--------------------------------T-----------G---...-----------G-----------------------------------G---------T--- 3748
F1.FR.96.96FR_MP411 ---A...--------A----------AC--C--------------------------T--------A-----------------------T---------------...--------------G------------------------------------------T--- 3621
F1.RO.96.BCI_R07 ---A...--------A----------AC-------A---------------------T--------------------------------T---------------...-----------G--GA-------------------------------G---------T--- 4443
F1.RU.08.D88_845 G--A...--------A--G-----T-AC-----------------------------T-----C--------------------------T---------------...-----------G-----------------------------------G---------T--- 3878
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---A...--------A----T-----AC--------------------------------A--------G------------------------------------...--A--------G-----------A--------------C---------------------- 3766
F2.CM.97.CM53657 ---A...--------A-----------C-----------------------------TT----------------C------------------------------...-----------G--------------------------C--------G------------- 3609
G.BE.96.DRCBL ---A...--G-----A-G---------C-------A---------------------T---------A-------------------G-----------------C...---T-------G---------------------------------------------T-G- 4376
G.CM.10.DEMG10CM008 G--A...--------A-G------T-AC-------------------A---------T---------A-------------------G-----------C------...-----------G--------A-----------------------T------------T-G- 3800
G.CN.08.GX_2084_08 ---A...--------A-G---------C---------------------------------------A-------------------G--------------G---...-----------G--G--------------G--------C------------------T--- 3659
G.CU.99.Cu74 ---A...--------A-G---------C-----------------------------T---------A--A----------G-----G------------------...-----------G--------------T------------------------------T--- 4023
G.ES.09.X2634_2 ---A...--G-----A-G--------A------------------------------T-----------------------------G------------------...--AT-------G--------------C-----------------------------GT--- 3902
G.GH.03.03GH175G ---A...--G-----A-G---------C-----------------------------T---------A-------------------G------------------...-----------G------T-A--------------------------G---------T--- 4459
G.KE.93.HH8793_12_1 ---A...--T-----A-----------C-----------------------------T-------A-A-------------------G---------C--------...-----------G--------------T------------------------------T--- 3819
G.NG.09.09NG_SC62 ---A...--T-----A-G---------C--------------------------------A------A----G---------------------------------...-----------------------------G---------------------------T-G- 3611

74
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2013



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 AGAT...GAACATGAGAAATATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATTTTAACCTGCCACCTGTAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGT...CAGCTAAAAGGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAG 4419
Pol __D__.__E__H__E__K__Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__F__N__L__P__P__V__V__A__K__E__I__V__A__S__C__D__K__C__.__Q__L__K__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__
G.PT.x.PT3306 ---A...--G-----A-G---------C-----------------------------T----T----A-------------------G------------------...--A--------G--------------C-------------A----------------T--- 4359
G.SE.93.SE6165_G6165 ---A...--G-------G--------AC--C--------------C-----------TT--------A-------------------G------------------...-----------G---------------------------------------------T--- 3816
H.BE.93.VI991 --TA...C-G-----A-----------------------------C-----------T---------A----------------------T---------------...---T-------G-----------------------------C-----C---------T--- 3808
H.BE.93.VI997 ---A...-C------A-GG-------AC-----------------------G-----T---------A----------------------T---------------...--------------------------------G--------C---------------T--- 3743
H.CF.90.056 ---A...--------A-GG-----T-AC------------G----------------T--A------A----------------------T---------------...-----------G-----------------------------C---------------T--- 3766
H.GB.00.00GBAC4001 ---A...--G-----A-G--------AC-------A---------C-A---------T--------AA----------------------T---------------...-----------G--------A-----------------C--C---------------T--- 3937
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---A...--G-----A-G---------C-----------------------------T--A------A----------------------T---------------...--------------------------------G--------------G--G------T--- 3613
J.CM.04.04CMU11421 ---A...--------A-G------T--C-----------------------------T--A------A--------------------------------------...--------R--G-----------------------Y-----------R---------T--- 3925
J.SE.93.SE9280_7887 ---A...--T-----A--------T--C-----------------------------T-----------------------G--------T---------------...--------G--G-----------------------------------G---------T--- 3733
J.SE.94.SE9173_7022 ---A...--------A--------T--C-----------------------------T--A-----------------------------T---------------...--------G--G-----------------------------------G---------T--- 3734
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---AA..--------A----------AC-----------------------------T--------------------------------T---------------...-----------G--------A--------------------------G--------GT--- 3616
K.CM.96.96CM_MP535 ---A...--------A--------T-AC--C--------------------------T---------A-------C--------------T--------C------...-----------G--------A------------------------------------T--- 3615
01_AE.AF.07.569M G--A...--------A-G------T--C-------A---------------------TT-------------------G-------------A-------------...--A--------G-----T-----------------Y-----------G---------T--- 3625
01_AE.CN.09.1119 ---A...--G-----A-G------T--C---------A-------------------TT-----------------------------------------------...--AT-------------T--------------G--------------G---------T--- 3653
01_AE.HK.04.HK001 ---A...--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G-------------A-------------...--A--------G-----T-----------------T-----------G---------T--- 3781
01_AE.JP.x.DR0492 ---A...--------A-G---------C---------A------T------------TT--------A----------G-------------A-------------...--A--------G-----T--------G-----G--------------G---------T--- 4431
01_AE.TH.04.BKM ---A...--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G-------------A-------------...--A--------G-----T-----------------------------G---------T--- 4371
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---A...--------ARG------T--C---------A--C----------------TT--------A--A-------G---------------------------...--AG-------G-----T--------------G--------------G---------T--- 3840
01_AE.TH.90.CM240 ---A...--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G---------A---A-------------...--A--------G-----T-----------------------------G---------T--- 3993
01_AE.VN.98.98VNND15 ---A...--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G-------------A-------------...--A--------G--------------------G------------------------T--- 3674
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ---A...--T-----A-G---------C-------------------A---------T-----------------------------G------------------...-----------G---------------------------------------------A--- 3790
02_AG.ES.06.P1261 ---A...--G-----A-----------C-----------------------------T-----------------------------G------------------...----A------G---------------------------------------------T--- 3856
02_AG.FR.91.DJ263 ---A...--G----GA-G---------C-----------------------------T---------A--A----------------G---T--------C-----...-----G-----G---------------------------G-----------------T--- 3767
02_AG.GH.03.03GH181AG ---A...--G-----A-G---------C-----------------------------T--A-----------G--------------G-----T------------...----A------G--G------------------------------------------T--- 4443
02_AG.LR.x.POC44951 ---A...--T-----A-G---------C-----------------A--------C--T---------A-------------------G------------------...-----------G-----------------------------------G---------T--- 4414
02_AG.NG.x.IBNG ---A...--G-----A-G---------C-------AG--------------------T---------A-------------------G------------------...---A-G-----G---------------------------G-----------------T--- 3944
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---A...--G-----A-G---------C-----------------------A--C--T---------A-------------------G------------------...-----------G---------------------------------------------A--- 3616
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---A...--G-----A-G---------C-----------------------------T---------A-------------------G------------------...-----------G--------------------------------------------GT--- 3616
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---A...--C-----A-G---------C-----------------------------T---------A-------------------G------------------...-------------------C-------------------------------------T--- 3609
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---A...------------------G-------------------------------------------G------------------------------------...--AT-------------------C------------------------------------- 3645
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---A...-------------------A---C--------------------------T------T-A--G-----------G--------T------A--------...-----------G--------------------G--------------G--------GT--- 3785
05_DF.BE.x.VI1310 G---...-----------------T--C-----------------------------T--------------------------------T-----------G---...---T-----------------------------------------------------T--- 3801
06_cpx.AU.96.BFP90 G--A...--T-----A-G---------C-----------C-------A---------T---------A-------------------G-----------C------...-----------G--------A--------------T-----------G---------T--- 4447
07_BC.CN.98.98CN009 ---A...--G-----A-GG--------C-----------------------C-----T--------C--------------------G--T---------C-----...-----------------------------------------------G---------T--- 3751
08_BC.CN.06.nx2 ---A...--G-----A--G--------C-----------------------C-----T--------CA----------------------T---------------...-----------G-----T-CA------------------------------------T--- 4353
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---A...--------A-G------T--C-----------------------------T-----------------------------G------------------...-----------G---------------------------------------------T--- 3621
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---A...--G-----------C----AC-----------------------------------------G--------------------T---------------...--------G---------T----------------------C---------------T--- 3798
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---A...--------A-G---C-----C--C-----------------------C--T---------A-------G--G--------------T------------...---T-------G--------T------------------------------------T--- 3783
12_BF.AR.99.ARMA159 G--G...--------A----------AC-----------------------------T--------------------------------T-----------G---...-----------G-----------------------T-----------G---------T--- 4424
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---A...--T-----A-G---------C---------A-------------------T--A--------------------------G-----T-----------C...-----------G-------C-------------------------------------T--- 3824
14_BG.ES.05.X1870 ---G...--G-----A-G--------A---------------------------C--TA-A--------------------------G------------------...--AT-------G--G-----------C-----------------------------GT--- 3886
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---A...--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G--------G------------------...--A--------G--G--T-----------------------------G---------T--- 3818
16_A2D.KR.97.97KR004 ----...--------A-----C-G----------------------CA---C-----T-----------G--------------------TT--------------...---G-------G---------------------------------------------T--- 3782
17_BF.AR.99.ARMA038 G--G...--------A--G-------AC-----------------------------T--------------------------------T-----------G---...-----G-----G------------------A----T-----------G---------T--- 3633
18_cpx.CU.99.CU76 ---A...--------T----------AC-----------------------------TT-------A--------------G--------T---------------...-----------G-----------------------------C-----G---------T--- 3724
19_cpx.CU.99.CU7 ---A...--------A-----------C-----------------------------T---------A----------G--------G------------------...-----------G-----T---------------------------------------T--- 3645
20_BG.CU.99.Cu103 ---A...--------A-G---------C-------------------A---------T---------A-------------G-----G------------------...-----------G--------------C------------------------------T--- 3885
21_A2D.KE.99.KER2003 ---A...--------A------------------------------CA---C-----T--A------A----------------------T---------------...-----------G------------------------------------------------- 3624
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---A...--C-----ACG---------C--------GA------T------------T---------A----------G--------G---------A--------...--A--------G--------A-----------------C--------G---------T--- 3627
23_BG.CU.03.CB118 ---A...--G-----A-----------C-------A---------------C-----T-----------------------G-----G------------------...-----------G--------------C------------------------------T--- 3862
24_BG.ES.08.X2456_2 ---A...C-G-----A-G---------C--------G--C-----------------T--A--T-----------------G-----G------------------...-----------G--------A-----C------------------------------T--- 3870
25_cpx.CM.02.1918LE G--A...--G-----A-G---C-----C-----------------------------T---------A-------------------G------------------...---T-------G------C--------------------------------------T--- 3627
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---A...--C-----A-------------------------------A------------A------A-------T---------A--------------------...-----------G--------A---------------------------G--------T--- 4424
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---A...--G-----A-G---------C-----------------C-----------T---------A-------------------G------------------...---T-------G--------------------G--T-----------G---------T--- 4410
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----...------------------------------T------A---------------A------A--------------------------------------...--------------------------------------------------------G---- 3785
29_BF.BR.01.BREPM16704 G--G...--------A----------AC-----------------------------T--------------------------------T-----------G--C...---G-------------------------------T-----------G---------T--- 3820
31_BC.BR.04.04BR142 ---A...--G-----A-----------C-----------------------G-----T--------CA--------------------------------------...-----------G-------CA------------------------------------T--- 3891
32_06A1.EE.01.EE0369 ---A...--G-----A-G---------C-----------C-------A---------T---------A-------------------G-----------C-----C...-----------G-----------------------------------G---------A--- 4054
33_01B.ID.07.JKT189_C ---A...--------A-G---------C---------A-------------------TT-------CA----------G-------------AT------------...--A--------G-----T--------------G------------------------G--- 3720
34_01B.TH.99.OUR2478P ---A...--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G-------------A-------------...--A--------G-----T--------------G--------------G---------T--- 3621
35_AD.AF.07.169H ---A...--------ACG---------------------------G-----------T---------A----------G-------------A-------------...--A--------G-----------------------------------G--G------T--- 3619
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 G--A...--T-----A-G---------C-----------------------------T---------A----G--------------G-----------------C...-----------G---------------------------------------------T--- 3624
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---A...--T---A-A-G---------C-------------------A---------T---------A-------------------G------------------...---T-------G-----T--------------G-----C--------------------G- 3609
38_BF1.UY.03.UY03_3389 G--G...--------A--G-------AC-----------------------------T--------------------------------T-----------G---...-----------G-----------------------T---------------------T--- 3842
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---A...--G----------------A---------------------------------A------A----------------------T---------------...--------------------------------------------------------G---- 3896
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----...--G-----A--------------------------------------------A---------------------------------------------...---T----------G-----------------------------------------G---- 3902
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---A...--T-----A--G----------------A----------------------A-A--------G-----R---------A-----T--------------...------------------------------------------------------------- 3957
43_02G.SA.03.J11223 ---A...--G--Y--A-G---------C---------------------------G-T-----C-----------------------G------------------...----A----------------------------------------------------T--- 3944
44_BF.CL.00.CH80 G--G...--C-----A-----------C-----------------------------T---------A--A--------------A----T---------------...-----------G-----------------------T---------------------T--- 3861
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---A...--------A-----------C-----------------------------T--------------------G---------------------------...--AT-------G-----T---------------------------------------T--- 4405
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 G--C...--------A-----------C-----------------------------T--A-----------------------------TGC---------G---...-----------G-----------------------T-----------G---------T--- 3857
47_BF.ES.08.P1942 ---A...--------A----------A---------G--------C------------A-C--------G-----------G------------------------...----A-------------------------------------------------------- 3858
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---A...--C-----A-----------C--------------------------C--TT--------A--A-------G--------------T------------...--A--------G-----T--------------G------------------------T--- 3624
49_cpx.GM.03.N26677 G--A...--------A-----------C-----------------------G-----T--------CA----------------------T-----------G---...-----------G--------A------------------------------------T--- 3841
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---A...--C-----A--------------------------------------------------G--G--------------------T---------------...------------------C------------------------------------------ 3626
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---A...--------A-G---------C-----------------------------TT-----------A-------G---------------------------...--A--------G-----T-----------------------------G---------T--- 3733
53_01B.MY.11.11FIR164 ---A...--G-----A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G-----C-------A-------------...--A--------------T-----------------------------G---------T--- 3759
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---A...-------------------A---------------------------------A--------------------G------------------------...-----------------------------------------C------------------- 3821
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---A...--C-----A-G-------------------A-------------------------G--------------G--------------T---A--------...----------------------------------G-------------------------- 3729
O.BE.87.ANT70 ---A...--T-----A--------T----------A----C-A--------A---GGA--A-----A--G--G--C--G-----CA-T--T------CC-------...--TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A--- 4473
O.CM.91.MVP5180 ---A...--T-----A--------T---------------T-A--------C---GGAT-A-----AA-------C--G-----CA-T--T--T---CC------C...--TA-------G-----A-C------T----------AC--C----AG---------A-G- 4448
O.CM.98.98CMA104 G--A...--T-----A--------T--CM-----------T-A--------C---GGA--------A-----G--C--------TA-T--T-AT---CC-------...--TA-------G-----M--T-----G-----------C-------A-G--------A-G- 3905
O.FR.92.VAU ---A...--T-----A--------T---------------T-A--------C---GGA--A-----A--------C--------CA-T--A--T---CC---G---...--TA---G-A-G-----A--------C--G--------C-------A----------A-G- 3985
O.SN.99.99SE_MP1299 ---A...--T-----A--G-----T--C------------T-A------------GGAT-A-----A--G--G--C--------CA-T--T-AT---CC-C-----...--TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-G- 4472
O.US.10.LTNP ---A...--C-----A--G-----T----------A----T-A--------A---GGAT-A-----A--G--G--C--G-----TA-T--T------CC-------...--TA---G---G-----A--C-----T--G--------C--C----A-G-------GA-G- 4394
O.US.97.97US08692A G--A...--T-----A--------T--C------------T-A--------C---GGA--A-----A--G--G--C--G-----CA-T--T------CC-------...--TA-------------A--A-----T--G--------C-------A-G-------GA--- 3870
N.CM.02.DJO0131 ---A...--T-----R-G------------C--------------C------------T-A--CT-------G--------------------------C-----C...-----------G--------A--------G--CA-T------------G-G-----G---- 3925
N.CM.04.04CM_1015_04 ---A...--G-----A-G------------C----A---------C------------T----C--CA----G--------------------------C-----C...-----------G-----------------G--CA-T------------G-G-----GT--- 3924
N.CM.06.U14842 ---A...--T-----A-------------------A---------C------------T-A--C--CA----G--------------------------C------...-----------G-----------------G--TA-T------------G-G-----GT--- 3926
N.CM.95.YBF30 ---A...--T-----C-G---------C-------A---------C------------T-A--C--CA----G--------------------------C-----C...-----------G-----------------G--CA-T------------G-G------T--- 4013
N.CM.97.YBF106 ---A...--------A-G-----------------A---------C------------T-A--C--CA-------------------------------C-----C...-----------G--------------G--GA-CA-T------------G-G-----GT--- 4011
N.FR.11.N1_FR_2011 ---G...--T-----A-G---------------------------C------------T-A--C--CA----G--------------------------C-----C...-----------G--------------------CA-T------------G-G-----GT--- 3820
P.CM.06.U14788 G--G...--T-----A-----------------------CC-A--------R---GG---T-----AA----G--------G--TA-YAA--AT--CCC-------...--TG-------G-----------------G--------C-----------T--------G- 3890
P.FR.09.RBF168 G--R...--T-----A-------------------A---CC-A--------C---GG---T-----AA----G--------G--TA-YAA--AT---CCC------...--TG-------G-----------------G--------C-----------T-----R--G- 4454
CPZ.CD.06.BF1167 ---A...--T-----A-G--TC--T----------A-ATGT-A---GA---A-A---TT-A--C--CA-------T--G-----CA----TCAA--CA--------...--CAGG--------------A-----------G--T-----C----A-------------- 4521
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---A...--------A-G---C---TC--------AG---------CAG--C------T-A-----AA----G--T---------------CAA------------...-----------------A--------------T--------C--------------GA-T- 3961
CPZ.GA.88.GAB1 ---A...--------A-GG-----T----------A---T-----------------TT-A-----CA-------------------G---CAT--------G--C...---G----------------------G--G-----------C-----G--T------G--- 4480
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G--A...--T-----T--------T----------A----------GA---A-AC--T--T--C---A-------C--G-----CA-T---CAG---TC-------...--CAA---------------T-----C--------------C----A-G-------G---- 4060
CPZ.US.85.US_Marilyn G--A...--C-----C--------T----------C---T-----C--------------------A--G--C--T--G--G-----G------------------...----C---------G-----A-----G--G-----T--C--------T--C-----G---- 4479
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B.FR.83.HXB2 ATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATATATAGAAGCAGAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCAGGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAAT 4589
Pol D__C__T__H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__G__Y__I__E__A__E__V__I__P__A__E__T__G__Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----C------C-G-----------A--T-----------A--------------C--------------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT-G-G--C--A--------------- 3797
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -------C---C-------------A--TA-A--------C-----G--------T--------------------C--------------A--A--G--------C-----GC----G----------------------G-GT------C--A--------------- 3794
A1.ES.06.X2110 ----C------C-------------A--T-----------C--------------C--------------------C--------------A-----G--------C-----GC----------------G------------GT-G-G--C--A---------CC---- 3827
A1.IT.02.60000 ----C------M-------R-----A--------------AM-------------C-----------------------------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT-G----C--A--T------------ 4594
A1.KE.06.06KECst_001 ----C------C-C-----------A--TT-------------------------C--------------------C--------------A--A--G------------A-A--------G---------------------GT-G-------A--------------- 3786
A1.RU.11.11RU6950 -C--C------C-------------A---A-A--------C--------------C--------------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A--T------CC---- 4113
A1.RW.07.pR463F ----C------C-------------A--------------C--------------C---C----------------C--------------A--A--GG-------C-----GC-----------------------------GT-G----C--A--------------- 4604
A1.SE.95.SE8538 ----C------C-------------A--T-----------C--------------C--------------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT-G----C--A--------------- 3788
A1.TZ.01.A341 -----------C-------------A--T--------------------------C-----G--------------C--------------A--A--G--------C---A-AC------------C-------------------G-------A--------------- 3791
A1.UA.01.01UADN139 ----C-----CC-------------A---A-A--------C--------------C--------------------C--------------A-----G-----T--C-----GC-----------------------------GT------C--A--T------CC---- 3788
A1.UG.07.p191845 -C---------C-------------A--TA-A-----------------------C--------------------C--------------A--A--G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A-----------T--- 4625
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----C-----CC-----------A-A--------------C--------------C--------G-----------C--------------A--------------C-----G-------------C--------------GGGT------C--A--------------C 4030
A2.CD.97.97CDKTB48 ----C------C-----------A-----G----------C--------------C-----------------C--C--------G-----A-----G--------C-----A------------------------------GT---------A--------GCC---- 3929
A2.CM.01.01CM_1445MV ----C------C----------------------------C--------------C-----------------C--C--------------A--A---------------A-A------C-----------------------GT---------A--------GCC---- 3788
A2.CY.94.94CY017_41 ----C------C-T--------------------G-----C-----G--------C-----------------C--C---A----------A-----T--------C---A-A------C-----------------------GT---------A--------GCC---- 3946
B.AR.04.04AR143170 ----------C-----------------------------C-----------------C--------------------------G--------A-----------C-----C-----------------------------------------A---------G----C 3790
B.AU.04.PS1038_Day174 -Y-----------------C---A--------------------------------------------------------R----G--------------------C---A-C-----G--------------------------M--------A--------------- 3800
B.BO.09.DEMB09BO001 -----------------------A----------------------------------------------------C----A---G--------------------C---A-C-----------------------------------------A---------C----- 3958
B.BR.06.06BR1119 ----------CC-----------A-------------------------------------------------------------G-----A--A-----------C-----C--------------------------------T--------A--------------- 4006
B.CA.07.502_1191_03 -------G---------------A-------------------------------------------------------------G--------A---------------A-C----G-C----------------------------------A---------CC---- 4016
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ------------------------C------------------------------------------------C-----------G-------GA-----------C-----C-----------------------------------------A--------------- 3815
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------------------A-------A-----------------T-----------------------------------G--------A-----------C---A-C-----------T---------------C-------------A--------------C 3961
B.CO.01.PCM001 -----------------------A-------------------------------------------------------------G-------C------------C---A-C-----------------------------------------A--T------------ 3794
B.CU.99.Cu19 ----C------------------A-------------------------------------------------C-----------G-----A--------------C---G-C------C----------------------------------A--T------CC---- 4136
B.CY.09.CY266 -C-----------------------------A--G--------------------------------------------------G--------------------C-----C-----------------------------------------A---------CC---- 3806
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----------C-----------A----------------------------------------------------------------------A-----------C-----C-----G----------------------G----G-------A--T------------ 3827
B.DK.07.PMVL_011 -----------------------A----------------C--------------------------------------------G--------------------C-----C----------------------------C------------A---------CC---- 3954
B.DO.05.05DO_160884 -------------------------------------------------------C--------------G--------------G-----A--A-----------C-----C-----------------------------------C-----A--------T-----C 3800
B.ES.09.P2149_3 -----------C-----------A-------------------------------C-----------------------------G--------------------C-----CC-------------------------G--------------A-----------T--- 4045
B.FR.08.DEMB08FR002 -----------------------A---------------C------------------------------------C--------G--------A-----------C---A-C-----------------------------------------A--------------- 3951
B.GE.03.03GEMZ004 -----------------------A--G----A--------------------------------------------------------------------------C---A-C-------------------------------T---------A--------------- 3785
B.HT.05.05HT_129389 -------------------------------A--------------G-----------------G-----------C--------G-----A--------------C---A-C-----------------G----------G------------A--------------- 3790
B.JM.05.05JM_KJ108 ----C------C-------------------------------------------C-----------------------------G--------A-----------------C--------------------------G------G-------A--------------C 3797
B.JP.05.DR6538 -------------------G---A-------------------------------------------------C--------------------------------C-----C---------------------------------G-------A--------------C 4593
B.KR.07.07KYY4 -C---------------------A-------------------------------------------------------------G--------------------C-----C-----------------------------------------A--------------- 4255
B.NL.00.671_00T36 -----------------------A----------------------------------------------------------------------A-----------C-----C--------------------------------C--------A---------CC---- 4154
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------C--G---------A----------------------------------C-----------------------------------------------C---A----------------T-----------------C--------A--------T------ 4010
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------------------------------------------------------------------------------G--------------------C-----C-----G-----------------------------------A---------CC---- 3797
B.RU.11.11RU21n -----------------------A-----T-A-----------------------------------------------------------A------------------A-C-----------------G------------GT---------A--------------- 4160
B.TH.07.AA040a_WG11 ------------------A----A-------------------------------------------------------------G------------G-------C---A-CC----G-----------------------------------A-----------A--- 3941
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------------------------T--------------------------C---------------A-------------G--------------------C---A--C-----------------------------GT-G-----T-A---------G----C 3809
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------------------A-------A-----------------------G-----------------------------G-----A--------------C-----C-----------------------------------C-----A--------------- 4589
B.UA.01.01UAKV167 -----------------------A-------------------------------------------------C-----------------A--A-----------C-----C------C----------G-------------T-G-------A--------------- 3815
B.US.11.ES38 -----------------------A----------------------------------C-----------------C--------G--G--A--------------C-----CC----------------G-----------------------A--------------- 4524
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------C-----------------------------A-----------------------------------------------------A-----------C-----C---------------------------------G-------A--------T-C---- 3791
B.VE.10.DEMB10VE001 -C--------C--------------------------------------------------------------------------G--------A-----------C--C--C-----------------------------------------A---------CC---- 3941
B.YE.02.02YE507 ----C-----------------------------------C--------------G--------------------C--------G--------------------C-----CC-----C----------------------------------A--------T------ 3806
C.AR.01.ARG4006 -----------------------A-C--------------C-----------------C-----------G-----C--------G-----A--A-----T-----C---A-AC-G-----------------------C--GGT---------A-----------T--- 3773
C.BR.07.DEMC07BR003 -----------------------A-C--------------C--------------G--C-----------------C--------------A--A---------------A-AC-------------------------C--------------G--------TCCT--- 3921
C.BW.00.00BW07621 ----------------------GACC--------------C--------------C--C--G--------G-----C--------------A--A-------------ACA-AC-------------------------C----T---------A-----------T--- 3942
C.CN.98.YNRL9840 -----------------------A-C--------------C--------------C--C-----------G-----C--------------A--A--G--------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T--- 3773
C.CY.09.CY260 ----------------G--G---A-C--------------C--------------C--C-----------G--------------------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T--- 3812
C.ES.07.X2118_2 ----------------G--------C---A-A--------C--------------C--C-----------G-----C--------------A--A-----------C-A-A-AC-G------R-------------T--T---GT---------A-----------T--- 4005
C.ET.02.02ET_288 ----------C------------A-C--------------C--------------C--C-----------G--------------------A--------------C-A-A-AC-------------------------C--GGT---------A--T--------T--C 3791
C.GE.03.03GEMZ033 -----------C-----------A-C---T----MS----C--------------C--C--------------------------------A--A-----------C-A-A-AC-------------------------C---GT---------A-----------T--- 3770
C.IL.98.98IS002 -------------------G--G--C--------------C--------------C--C-----------G-----C--------------A--------------C-A-A-AC-------------------------C---GT---------A--T------CCT--- 3923
C.IN.03.D24 -----------------------A-C--------------C--------------T--C-----------G-----C--------------A--A-----------C-ACA-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T--- 4625
C.KE.00.KER2010 -----------------------A-C--------------C-----------------C-----------G-----C--------------A--A-----------C-ACA-AC-------------------------T---GT---------A-----------T--- 3770
C.MM.99.mIDU101_3 -----------------------A-C--------------C--------------C--C--G--------G-----C--------------A--A--G--------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T--- 3940
C.MW.93.93MW_965 -----------------------A-C-----------------------T-----C--C-----------------C--------------A--A-----------C-A-A-A--------------------------C---GT---------A-----------T--- 3776
C.SN.90.90SE_364 -----------------------A-C--------------C--------------C--C-----------G-----C--------------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT---------A-----------T--- 3758
C.SO.89.89SM_145 -----------------------A-C--------------C--------------T--C-----------G--------------------A--A--G--------C-A-A-AC-------------------------T---GT---------A-----------T--- 3810
C.TZ.02.CO178 -----------------------A-C--T-----------C-----------C--C--C-----------G-----C--------------A--A-----------C-A-A-AC-------------------------C---GT---------A--------------- 3770
C.US.98.98US_MSC3018 --------------------C----C--------------C--------------C--C--G--------G-----C--------------AA-A-----------C-A-A-AC-C-----------------------C---GT---------A--T--------T--- 3764
C.UY.01.TRA3011 ----C-----------------GA-C--------------A-----------------C-----------G-----C-----------G--A------------------A-AC----G--------------------CC--GT---------A-----C---CCT--- 3761
C.YE.02.02YE511 -------------------G---A-C--------------C--------------C--C-----------G-----C--------------A--A-----------C-A-A-AC-G-----------G-----------C---GT---------A-----------T--- 3764
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -----------------------A-C-----A--------C--------------C--C-----------------C--------------A--A-----------C-A-A-A--------------------------C---GT---------A-----C----CT--- 3929
C.ZM.02.02ZM108 -----------C-------------C-----A--------C--------------C--C--G-----------------------------A--A---------------A-AC-------------------------C---GT---------A--------T-CT--- 4558
D.CD.83.ELI ----------C--------------------------------------------C---------------------------------------------------------------------------------------GT-G-------A--------------- 4135
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------C-------G---A-------------------------------C-----------------------------------A--------------C---A-C------------------------------GT-G-G-----A--------------- 3964
D.CY.06.CY163 -----------C-------------------------------------------C------------A----------------------A--------------C-----C------------------------------GT-G-G-----A--------------- 3797
D.KE.97.ML415_2 ----------C-----------------------------C--------------C-----G-----------------------------A-----------C--C---A-C--G--G-------------------------T-G-------A--------------- 4055
D.KR.04.04KBH8 -------C---C-------------------------------------------C-----------------------------------A--------------C-----C------C-----------------------GTG--------A--------------- 4548
D.SN.90.SE365 -------------------------------------C--------G--------C-----------------------------------------G--------C-----C------------------------------GT-G-------A--------------- 4606
D.TD.99.MN011 -----------C--------C--A-------------------------------C--------------------------------------------------C--------------------------------------GG-G-----A-----------A--- 3813
D.TZ.01.A280 ----C--------------------------------------------------C-----------------------------------------------C--C---A-C------------------------------GT---------A---------TC---- 3790
D.UG.08.p191859 ----C-----------------------------------C--------------C--------------------C--------------------------C-----CA-C--G---------------------------GT------------------------- 4607
D.YE.02.02YE516 -----------C-----------A-------------------------------C--------------------------------------------------C------------------------------------GT-G-G-----A--------------- 3800
D.ZA.90.R1 -----------------------------A-A-----------------------C--------------------------------------------------C-----C------------------------------GT-G-------A--------------- 3935
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----------------------A-------------T-----------T-----T-----------------C---G-------------A--------T--C--C--CA-AC----G-------------------------T---------A--------------- 3692
F1.AR.02.ARE933 ----------------------------------------C--------T--------CC----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-------------------C---------------A--------TCC---- 3883
F1.BE.93.VI850 ----C--------------C--G-----------------C--------T----AG--C--------------------------------A-----------C--C--CA-A-----G-------------------------T---------A--------------- 3929
F1.BR.07.07BR844 -----------------------A----------------C--------T--------C--------------C--C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G--------------------------------C--A----------C---- 4370
F1.CY.08.CY222 ------------------A----A-C--------------C--------T-----------------------C-----------------AA----------C--C--CA-A-------------------------------T---------A--------------- 3782
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----------------G--------C--------------C--------T-----G--C--------------------------------A-----------C-----CA-AC----G-----------------------------------A---------CC---C 3925
F1.FI.93.FIN9363 -----------------------A----------------C--------T--------C-----------------C--------------A-----C-----C--C--CA-AC----G-------------------------TG--------A--------------- 3918
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------------------A-------A--------C--------T-----------------------C-----------------A-----------C--C--CA-AC----G-------------------------T---------A--------T------ 3791
F1.RO.96.BCI_R07 -------------------------C--------------C--------T-----------------------C-----------------A-----------C--C--CA-AC----G-----------------T-------G---------A--------------- 4613
F1.RU.08.D88_845 -----------C-----------A-C-----T--------C--------------C--------G-----------C--------------A-----------T--C--CA-AC----GC------------------------T---------A--------------- 4048
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------C-----------A----------------C--------T-----C--------------G-----C--------------A--A--------C--C--C--AC----G--G----------------------T---------A-----------T--- 3936
F2.CM.97.CM53657 -----------------------A-----T----------C-----G--T-----T--------------------C-----------G--A-----------C--C--C--AC----G-------------------------T---------A--T------------ 3779
G.BE.96.DRCBL -----------------------A----------------C--------------C--------------------C--------------A--------------C---A-A-----------------G-------------T---------A--------------- 4546
G.CM.10.DEMG10CM008 ----------C--------GC--A-----T----------C-----------------------------------C--------------A------G-------C--CA-A-----------------G------------GTG--------A-----------G--- 3970
G.CN.08.GX_2084_08 -----------------------A----------------C--------------C--------------------C--------------A--------------C---A-A-------------------------------T---------A--------------- 3829
G.CU.99.Cu74 ----------------------GA----------------C-----G--------C-----------------------------------A--------------C---A-AC-------------------------G---GTG--------A--------------- 4193
G.ES.09.X2634_2 -----------------------A----------------C-----G--------C--------------------C--------------A--------------C---A-A--------------G--G--------G----T---------A--------------- 4072
G.GH.03.03GH175G -----------------------A-----A-A--------C--------------C--------------------C--------------A-----------C--C---A-A-----------------G------------GT-C-------A-----------T--- 4629
G.KE.93.HH8793_12_1 -----------------------A----------------A--------------G--------------------C--------------A--------------C--CA-AC----------------G--------G---GT---------A--------------- 3989
G.NG.09.09NG_SC62 -----------------------A----------------C--------------C--------------------C---A----------A--------------C---A-A------------------------------GT---------A--------------- 3781
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B.FR.83.HXB2 ATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATATATAGAAGCAGAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCAGGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAAT 4589
Pol D__C__T__H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__G__Y__I__E__A__E__V__I__P__A__E__T__G__Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N_
G.PT.x.PT3306 -----------C-----------A-------A--------A-----G--------C--------------------C--------------A-------------TC---T-AC---R--------C---G--------G----T------C--A--T------------ 4529
G.SE.93.SE6165_G6165 -----------------------A-----A-A-----------------------C-----------------------------------A--------------C---A-A-----------------G----------C-GT---------A--T------------ 3986
H.BE.93.VI991 ----------C------------A----T-----------C--------------C--------------------C--------------A--------------C---A-A--G---C-------C----------------TG--------A--------------C 3978
H.BE.93.VI997 ----------------------------T-----------C--C-----------C------S--C-------C--C--------------A------------------A-A--G---C-------C----------------TG--------A----------C---- 3913
H.CF.90.056 ----C--------G------C-------T-----------C--------------C-----------------C--C--------------AA-------------C--C--G--G---C-----A-C---------------GT---------A--------------- 3936
H.GB.00.00GBAC4001 ----------------------------A-----------C--------------C-----------------C-----------------A--------------C---A-A--G---C-------C-----------G----T---------A--------------- 4107
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -C---------------------A----------------C---A----------C--------------------C--------------A-------------T----A-A--------G-------------------G-GT---------A--------------C 3783
J.CM.04.04CMU11421 -------M---------------A-------------------------------Y--------------------Y--------------A-------------T---YA-A-----------------R------------GTR--------A--------------C 4095
J.SE.93.SE9280_7887 -----------C-------------------------------------------C--------------------C--------------A------G------T----A-A--------------C---------------GT---------A--------------C 3903
J.SE.94.SE9173_7022 -------------------------------------------------------C--------------------C--------------A------G------T----A-A--------------CG--------------G----------A--T-----------C 3904
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------------------A-------A-----------------T-----C--------------------C-----------G--A-----------C--C--CA-AC---------------------------G-GT---------A--------------- 3786
K.CM.96.96CM_MP535 -----------------------A----------------C--------T--C--C--------------------C-----------G--A--A--------C--C---A-AC-----------------------------GT---------A----------C---- 3785
01_AE.AF.07.569M ----C------C-----------A-C---A----------C--C--G-----------------------------C--------------A-----G--------C-----GC-G---------------------------GT------C--A-----C--A------ 3795
01_AE.CN.09.1119 ----C------------------A-C--------------C--C--G--T--------------------------C--------------A--A--G--------C--C--GC-----------------------------GT---------A--------T------ 3823
01_AE.HK.04.HK001 ----C------C----G--------C--------------C--C--G-----------------------------C--------------A-----G--------C--C--GC-----------------------------GTC-----C--A--------T------ 3951
01_AE.JP.x.DR0492 ----C------C-------------C--------------C--C--G-----------------------------C-----------T--A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A--------T------ 4601
01_AE.TH.04.BKM ----C------C-------------C--------------C--C--G--------------------------------------------A--------------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------ 4541
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ----C------C-------------C--------------C--C--------------------------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A--------T------ 4010
01_AE.TH.90.CM240 ----C------C-------------C--------------C--C--G-----------------------------C--------------A-----G--------C-----GC-----C-----------------------GT------C--A-----C--T------ 4163
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------C-------------C--------------C--C--G--------G--------------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------ 3844
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -----------------------A-C--TA-A--------C--------------C-----------------C--C--------------A-----T--------C---A-A--------------------------G---GT------C--A--------------- 3960
02_AG.ES.06.P1261 ----C------C----------------------------C--------------C-----G-----------C--C--------------A-----G------------A-A--------------------------G---GT------C--A--------------- 4026
02_AG.FR.91.DJ263 -----------------------A----------------C--------------T--------------------C--------------A-----G--------C---A-AC-------------------------G---GT------C--A--------------- 3937
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------------------AC---------------C--------------C--------------------C--------------A--------------C---A--------------------------------GT-G----C--A--------------- 4613
02_AG.LR.x.POC44951 ----------C--------G---A----------------A--------------C--------------------C--------------A--------------C---A-A--------------------------G---GT------C--A--------------- 4584
02_AG.NG.x.IBNG -------------------G---A-----T-A--------C--------------C--------------------C--------------A-----G--------C---A-A--------------------------G---GT------C--A--------------- 4114
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------------------A-----A-A--------C--------------C--------------------C--------------A-----G-----C--C---A-A--------------G-AGAT-G-CAGT---GT-G----C--A--------------- 3786
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----------------------GA----------------C--------------C--------------------C--------------A--------------C---A-A--------------------------G---GT------C--A--------------C 3786
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------------------G---A-------A--------C-----------------------------------C--------------------G--------C---A-A--------------------------G---GT------C--A--------------- 3779
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------------A-------A-----------------------------------------------------------A--------------C---G-C-------------------------------T---------A--------------- 3815
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------------------T---------A----------------G--T--------C-----------------C--------------A-----------C--C--CA-AC-------------------------G----TG------G-A-----C---CC---- 3955
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------G-----------A-----------------------C-----------------------------G-----A-----C-----C--C--CA-A-----GC-G----------------------TG--------A--T------CC---- 3971
06_cpx.AU.96.BFP90 ----C-----CC-----------A-A--------------C--------------C--------------------C--------------A-----G--------C---A-A------------------------------GTG-----C--A--------T------ 4617
07_BC.CN.98.98CN009 -----------------------A-C--------------C--------------C--C--G--------G-----C--------------A--A--G--------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T--- 3921
08_BC.CN.06.nx2 -----------------------A-C--------------C-----------------C-----------G-----C--------C-----A--A---T-------C--GA-GC--T--A----------------CC-C----T---------A--------T--T--- 4523
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------------------A----T-----------C--------------T--------------------C--------------A--A-----------C---A-A------------------------------GTG-----C--G-----------T--- 3791
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------------------G--------------------C--------------C-----------------------------------------------C-----C--C--G---------------------------GT-G-------A--------------- 3968
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------C---C-------------G-----A--------C--------------C--------------------C--------------A--------------C---A-A------------------------------GT---------A--------------- 3953
12_BF.AR.99.ARMA159 -C---------------------AC---------------C--------------G--CC----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC---- 4594
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------------------A----------------C--------------C--------------------C--------------A--------------C---A-A------------------------------GT------C--A--------------- 3994
14_BG.ES.05.X1870 -----------------------A----------------C-----G--------C--------------------C--------------A--------------C---A-AC-------G--------G--------G--------------A--T-------C---- 4056
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----C------C-------------C--------------C--C--G------------G----------------C--------------A--------------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------ 3988
16_A2D.KR.97.97KR004 ----C------C-----------A-------A--------C--------------C-----------------C--C--------------A-----G-----T--C---A-A------C-----------------------GT---------A--------GCC---- 3952
17_BF.AR.99.ARMA038 ----C------------------A----------------C--------T-----G--CC----------G-----C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC---- 3803
18_cpx.CU.99.CU76 -CC----------------G---A-----A-A--------C--------------C--------------------C--------------A-----------C--CC----AC-----------------------------GT------C--A---------CC---- 3894
19_cpx.CU.99.CU7 ----C------C-------------A--------------C-----G--------C--C-----------------C--------------A-----G--------C-----GC------------C---------------GGT------C--A--------TCC---- 3815
20_BG.CU.99.Cu103 -C---------------------A----------G-----C-----G--------C--------------------C---T----------A--------------C---A-AC----------T-----G--------G---GT---------A---------CC---- 4055
21_A2D.KE.99.KER2003 ----C--------------G--------------------C--------------C-----------------C--C--------------A--------------C---T-A-----GC-----------------------GT---------A--------GCC---- 3794
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----C------C-------------G---T----------C--------------C--------------------C--------------A-----G--------C---A-AC-------------G---------------GT------C--A--------T-----C 3797
23_BG.CU.03.CB118 -----------------------A----------------C-----G--------C--------------------C--------------A--------------C---A-AC----------T-----G--------G---GT---------A--Y------CC---- 4032
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------------------------T----------C-----G--------C--------------------C--------------A--------------C--CA-AC----------T-----G------------GTG--------A---------CC---- 4040
25_cpx.CM.02.1918LE -------------G---------A-C--T--A--G-----C--------------C-----------------A--C--------------A--A--G--------C-----A------------------------------GT-G-------A---------CC---- 3797
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----C-----C--------G--------------------C--------------------G-----------------------------A--A--G--------C--CA-AC---------------------------GGGTGG-------A--------------- 4594
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------------------A----------G--G--C--------------C--------------------C-----------------------------C--C--A------------------------------GT------C--A--------------- 4580
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------C------------A-------------------------------------------------------------G--------A-----------C-----C--------------------------G------G-------A--T------------ 3955
29_BF.BR.01.BREPM16704 -C--------------------------------------C--------T-----G--CC----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A----------C---- 3990
31_BC.BR.04.04BR142 -----------------------A-C--------------C-----------------C-----------G-----C--------------A--A-----------C---A-AC-------------------------T---GT---------A-----------T--- 4061
32_06A1.EE.01.EE0369 ----C-----CC----G------A-A---A-A--------C--------------T--------------------C--------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--------T------ 4224
33_01B.ID.07.JKT189_C ----C------C-------------C--------------C--C--G-----------------------------C--------------A-----R--------C-----GC----R------------------------GT------C--A-----Y--T------ 3890
34_01B.TH.99.OUR2478P ----C------C-------------C--------------C--C--G------------------A----------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------ 3791
35_AD.AF.07.169H ----C------C-------------A--T-----------C--------------C-----------------G--C--------------------G--------C-----GC-----------------------------GT-G----C--A--------------- 3789
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------C---------------A-----A-A--------C--------------C--------------------CT-------------A-----G--------C-----A---------------C--------------GT------C--A--------T-----C 3794
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----C------C-G-----------A--------------C--C--G--------C--------G-----------C--------------A--------------C-----GC----GC---------------------GGGT------C--A--------T------ 3779
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------------------------------------C--------T-----G--CC----------------C--------------A--A--G-----C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC---- 4012
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -C--------C--------------------------------------------G--C--------------------------G--------A-----------C---A-C-----------------------------------------A--------------- 4066
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------CC----------------------------C--------------------------------------------G--------A-----------C---A-------------------G-----------------------A---------CC---- 4072
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----------------------R-------------------------T-----G--CC----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC-------------------------------T--------A---------R-T--- 4127
43_02G.SA.03.J11223 -----------C-----------------A----------C--------------C--------------G--C--C--------------A-----C--------C---A-A------------------------------GT------C--A--------------C 4114
44_BF.CL.00.CH80 -----------------------------A-A--------C--------T-----G--CC----------------C--------------A--A--------C--C--C--AC----G-----------------------------------A---------CC---- 4031
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----C------C----G------A-A---A-A--------C--------------C-----------------------------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--------T------ 4575
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------C-----------A----------------C--------T-----G--CC----------------C--------------A--A--------C--C--CA-A-----G-----------------------------------A----------CT--- 4027
47_BF.ES.08.P1942 ----------------------------------------------G-----------------------------------------------------------C-----C-----------------------------------------A--------------- 4028
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----C------C-------------C--------------C-----G-----------------------------C--T-----------A----GG--------C----CGC-----------------------------GT------C--A--------T------ 3794
49_cpx.GM.03.N26677 -------------------G---A-C--------------C--------T-----C--C--G--------------C--------------A--A-----------C-A-A-A--------------------------C---GT---------A-----------T--- 4011
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------------A----T-----T-----G-----------------------------------------------------------------C---A-A----------------------------C------C-----A---------CC---- 3796
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----C------C----------------------------C--C--G-----------------------------C--------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--------T------ 3903
53_01B.MY.11.11FIR164 ----C------C-------------C--------------C--C--G-----------------------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------ 3929
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------AC---A----------------------------------C--------------------------G--------------------C---A-CC-------------------------G------G-------A-----------A--- 3991
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----------------------GA----------------C------------------G-------------------------G--------------------C---A-C-----------------G--------------------C--A-----C--T------ 3899
O.BE.87.ANT70 ----C------A-G-----C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-----G-TC--------------G--A--------------A--A-----T--C--C--C--G------C-G--T-C---------T--T---GT---------A-----C--GCCT--- 4643
O.CM.91.MVP5180 -------------------C---A-C--AA-A--T--T--C--------A----AC-T------------G--G--A--------------A--------T--C-----C--G-------------C---------T--C---GT---------A--------ACCT--- 4618
O.CM.98.98CMA104 ----C------AC------C-----C--AA-A-----T--C-----G--A-----G-TC--------------A--A--------------A--A-----T--C-----C--G------C------C---------T--T---GT---------A--------GCCT--- 4075
O.FR.92.VAU ----C--------------C--GA-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------C--A--------G-----A--------T--C--C--C--G-------------C---------TA-T----T-C-------A--------GCCT--C 4155
O.SN.99.99SE_MP1299 ----C------C-------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------A--A--------------A--------T--C--C--C--G-----------T-C---------T--T--GGT---------A--------GCCT--- 4642
O.US.10.LTNP -C--C------G-------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------G--A--------G--------A-----T--C--C--C--GC-----C----T-C---------T--T----T---------A-----C--ACCT--- 4564
O.US.97.97US08692A ----C------G-------C-----C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------A--A--------------A--------T--T--C--C--G-----------T-C---------T--T--G-T---------A--------GCCT--- 4040
N.CM.02.DJO0131 -----------------------A-C--T--T-----G--C-----G--------C--CT-------------------T-----------A------------------A-------------T------------------GTT-----C-----T-----ACC---- 4095
N.CM.04.04CM_1015_04 ----------C------------A-C--T--T-----G--C-----G--------C--CT-------------------T-----------A--K---------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC---- 4094
N.CM.06.U14842 ----------C------------A-C--T--T-----R--C-----G--------C--CT-------------------T-----------A--A---------------A-------G-----T-C----------------GTT-----C-----T-----ATC---- 4096
N.CM.95.YBF30 ----------C-----G------A-C-----T--G--G--C-----G--------C--CT-------------------T-----G-----A------------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ATC---- 4183
N.CM.97.YBF106 ----------C------------A-C--T--T--------C-----G--------C--CT-------------------T-----------A------------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC---- 4181
N.FR.11.N1_FR_2011 ----------C--------G-----C--TA-T--------C-----G--------C--CT-------------------T-----------A------------------A-G-----G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC---C 3990
P.CM.06.U14788 -C-----C--CA-G--R------A-------C--G-----C-----R--------C-TC--G-----------A-------T---------A--A---G-T-----C---G-GC-C-----G---TC---------T------GT------C--A--------GCCT--C 4060
P.FR.09.RBF168 -C-----C--CAC----------A-------T--------C--------------T-TCC-G-----------G-----------------A--R-----T-----Y---G-GC-C-----G----C---------T------GTG-----C--A--------GCCT--C 4624
CPZ.CD.06.BF1167 -C--C-----CA-------------GG-T--A--------C--------------G-TC--------------GT-AT--AGT--------CA----------T-TC--CA--------C------------------------AG--------A--T-----AGC---- 4691
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----C--C---------------A-A--TA-A--G-----C-----G-----------C--------------C--C--T--T--------A------------------G-CC-T--G-----------------------G--T-----C--A--------GCCT--- 4131
CPZ.GA.88.GAB1 -------C--CC-------C-----G---A-A--G--------C-----------C--------------------C-----T--G-----A--A--------T-----C--G--------------T-----------------T--T--C--A--T-----GCCA--- 4650
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----C--T--CC-------G-----C---A-A--G-----G-----G--------T-TC--------T--G--C--A----AG--------AA-A--------T--C--CA--C-T-----G-----G--------T-------G---------A--------ACCA--- 4230
CPZ.US.85.US_Marilyn -------------------G---A-C--TA-A--G-----A-----G-----------CC----------G--C-----T-----------A--A--G-----C------A-C-----------------------T------GTG--T--------T-----ATCT--C 4649
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B.FR.83.HXB2 TTCACCGGTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAATTTGGAATTCCCTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAGTAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACA 4759
Pol _F__T__G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E__F__G__I__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------A-C---G-A----AA--A--------------AAAT---C-A-----------G--------------------------------G--------------G--------------C--------A--------A--A--------C-----A----------- 3967
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------A-----G-A----AA--A--------------CAAT---C-A-----------G-----------------------------G--------------------------------C--------A--------G--A-------------------------- 3964
A1.ES.06.X2110 ------A-C---G-AT-C-AA--A--------------AA-TG--C-A-----------G-----------------------------G--G--------------G--------------C--------A--------G--A-------------GA----------- 3997
A1.IT.02.60000 ------A-CAG-G-A----AA--T--------------AAAT---C-A----R------GR----------------------------G--G-R------------G-R------------C----TG--A--K-----G--A--------C--------------C-- 4764
A1.KE.06.06KECst_001 ------A-----G-A----AA--A--------------A--T---CGA--------------------------------------------G--------------T--------------------C-----------C--A--------C-----A----------- 3956
A1.RU.11.11RU6950 ------A-CAA-G-A----A---T-----C--------AAAT---C-A--------C--G--------------------------------G--G-----------G--------------C-----G-----------G--A--------C----------------- 4283
A1.RW.07.pR463F ------A-C---G-AT---AA--A--------------AAAT---C-A-----------G--C-----------------------------G-----C--------G--------------C-----G-----------G--A------T-C----------------- 4774
A1.SE.95.SE8538 ------A-C---G-AT---AA--A--------------AAATG--C-A-------A------------------------------------G--------------G--------------C-----------------G--A--------C-----A----------- 3958
A1.TZ.01.A341 ------A-----G-A----AA--A--------------AAAT---C-A-----------G--------------A-----------------G-----------C-----------------C-----------------G--A--------C-----A----------- 3961
A1.UA.01.01UADN139 -----TA-CAG-G-A----A---T-----C--------AAAT---C-A-----------G--------------------------------G--G--C--------G--------------C-----G-----------G--A--------C----------------- 3958
A1.UG.07.p191845 -----TA-C---G-A----AA--A--T-----------A-ATG-TC-A-----------G--------------------------------G-----C--------G--------------C---AC---------------A--A-----C-----A----------- 4795
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------A-----G-A----AA--A-----C--------AAATG--C-A-----------G--------------------------------G--------------G--------------C-----G-----------C--A-----G--C-----------G----- 4200
A2.CD.97.97CDKTB48 ------A----AG-A----A---A--------------A-ATG----A-----------G--------------------------------G-----------------------------C-----G--------------A-----------------------G-- 4099
A2.CM.01.01CM_1445MV ------A----A--A----A---A--------------A--TG--C-A-----------G--------------------------------G-----------------------------C-----G--A-----------A-------------------------- 3958
A2.CY.94.94CY017_41 ----T-A----A--A----A---A--------------A--T---C-A--A--------G--------------------------------G-----------------------------C-----G--------------A--------C----------------- 4116
B.AR.04.04AR143170 ----T-A--A----A----A------------------A--G-----------------C------------------------------A-------------------------------------G----------------------------------------- 3960
B.AU.04.PS1038_Day174 ------A--A-YR------A---------------------GG-------------C--C--------------------C-----------------------------------A--G-----------A-------------------------------------- 3970
B.BO.09.DEMB09BO001 ----T-A----A-------A------------------A--G-----------------C--C--------C--------------------------------C--------------G-------------------------------------------------- 4128
B.BR.06.06BR1119 ------A-CAA--------A------------------A--G-----------G-----C-----------------------------------------------------------------------------G-----------------G------A------- 4176
B.CA.07.502_1191_03 ----T-A------------A------------------A--G--------A--------G--------------------------------------------------------------C--------------------------------------------G-- 4186
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ------A----C---C---A---------------------G--------A--------C------------------------------A------------------------------------------------------------------------------- 3985
B.CN.10.DEMB10CN002 --T---A--A--G------A---------C-----------GG-------------C--C-----------------------------------------------T--------------------------------------------G-----A----------- 4131
B.CO.01.PCM001 ------A-CA----A----A------------------A--GG-------A--------C-----------------------------------------------T--------------------G----------------------------------------- 3964
B.CU.99.Cu19 ----T-A--C--G----A-A------------------A--G-----------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4306
B.CY.09.CY266 ------A--A----A----A------------------A--G-----A--A--------C--------------------------------G-----G---------C-G------C----A--------A--------G--------G-------------------- 3976
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------A-CAA-G------A------------------A--G--T--------------C--------------------------------------C--------T-------------------------------------------------------------- 3997
B.DK.07.PMVL_011 ------A--AA---A----A---------------------G-----------------T--------------------C-----------G-----C--------------------------------------------------------------------G-- 4124
B.DO.05.05DO_160884 ------A--AA---A----A------------------A--G----------------------------------------------------------------G------------------------A--------------------C----------------- 3970
B.ES.09.P2149_3 ------A--A-C-------A------------------AA-G--T--------------C--------------------------------------C----------------------------------------------------------------------- 4215
B.FR.08.DEMB08FR002 ------A-------A--C-A------------------A--G-----A-----------T-----------------------------------G-------------------------------------------------------------------------- 4121
B.GE.03.03GEMZ004 ------A-----GT---C-A------------------A--G-----------------C--------------------------------G---A-------------------------C----------------------------------------------- 3955
B.HT.05.05HT_129389 ------A-----GT-----A------------------A--G-----------G-----------------------------------------------------------------G-------A------------G--------------------------G-- 3960
B.JM.05.05JM_KJ108 ------A----AG------A---T--T-----------A--T--------------------------------------------------------C--------------------------------A-------------------------------------- 3967
B.JP.05.DR6538 ------A-CA---------A---T--------------A--G--------------C--C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4763
B.KR.07.07KYY4 ------A--AA--------A---------------------G-----------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4425
B.NL.00.671_00T36 ----T-A--A--G-A----A---------------------G-----------------C--------------------------------------------------------------------------------G--------------C-------------- 4324
B.PE.07.502_2649_wg8 ------A--A-C-----G-A------------------A--------------------C--------------------------------------C--------T-----------------------A-----------------------------------G-- 4180
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----T-A-----G------A---------------------G---C-------------T--C-----------T-----------------------------------------------C---------A-------------------------A----------- 3967
B.RU.11.11RU21n ------A--A--G------A---T--------------A--G-----------------C------------------------------------------------C--------C-------------------------A--------------A----------- 4330
B.TH.07.AA040a_WG11 ------A--AACT------A---------------------G---------A-------C-----------------------------------------A-----------------------------------------A--------------------C----- 4111
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------A--AA-GT-----A---------C--------A--T-----A------------------------------------------------------------C-------AG-------------------G--G-----R----------------------- 3979
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----TA-----G------A------------------A--G---------A-------C------------------------------A------------------------------------------------------------------------------- 4759
B.UA.01.01UAKV167 ------A-CAACG------A------------------A--G-----------------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3985
B.US.11.ES38 ------A--A-C--A----A---------C--------A--G-----------------C--------------------------------------C----------------------------A---------G--------C-----------A----------- 4694
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------A-CAA-G-A--C-A---------------------G-----------------C------------------------------A----------------------------------------A--------G----------------------------- 3961
B.VE.10.DEMB10VE001 ------A--A--GT-----A------------------A--G-----------------T-----------------------------------------------T-----------------------------------A------------G------------- 4111
B.YE.02.02YE507 ------A-------A----A---------------------G-----------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3976
C.AR.01.ARG4006 ------A--AA-G-A----AA--A--------------A--T---C----------------C--------------------G--------------C-----C-----------------C-----G--------------A-----G--C----------------- 3943
C.BR.07.DEMC07BR003 ----T-A--AA---A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G--------------------------------------C--------------------A--------C----------------- 4091
C.BW.00.00BW07621 ------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-------------------------------------G--------------C-----C-----------------C--------------------A-----G--C--------G-------- 4112
C.CN.98.YNRL9840 ------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G--------------C-----------------------------G--------------A-----G--C----------------- 3943
C.CY.09.CY260 ------A-------A----A------------------A--T---C-A-----------------------------------G-----G--------C-----------------------------G--------G--G--A-----G--C----------------- 3982
C.ES.07.X2118_2 ------A-----G-A--G-AR--A--------------A--T---CMA-----------------------------------G--------------C------------H---M------A--------A-----------A-----G--C----------------- 4175
C.ET.02.02ET_288 ------A--AG-G-A----AA--A--------------A--T--T-CA-----------G--------------------C-----------------C-----------------------C----T------------C--A-----G--C----------------- 3961
C.GE.03.03GEMZ033 ------A--AG-G-A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G--------------C-----------------------C-----G--A-----------A-----G--C----------------- 3940
C.IL.98.98IS002 ------A-----G-A----AA--A--------------A--T---C-A-----------------------------------G--------------C--------G--------------C-----G-----------A--A-----G--C----------------- 4093
C.IN.03.D24 ------A--CAGG-A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G--------------C-------------------G---------G--------------A--C--G--C----G------------ 4795
C.KE.00.KER2010 ------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G--------------C--------G--------------C--------------------A--A--G--C----------------- 3940
C.MM.99.mIDU101_3 ------A-----G-A-C--A---A--------------A--T---C-C-----------------------------------G--------------C-------------------G---C-----G--------------A-----G--C----------------- 4110
C.MW.93.93MW_965 ------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A--------------------------------------------------C-----------------------C-----G--A-----------A-----G--C----------------- 3946
C.SN.90.90SE_364 ------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G--------------C-----------------------C-----G-----------A--A-----G--C--------------G-- 3928
C.SO.89.89SM_145 ------A--AA-G-A----A---A--------------A--T---C-C-----------------------------------G-----------G--C-----------------------C--------------------A-----G--C----------------- 3980
C.TZ.02.CO178 --T---A-CA--G-A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G--------------C-----------------------C-----G-----------G--A-----G--C----------------- 3940
C.US.98.98US_MSC3018 ------A--A--G-A----A---A--------------A--C---C-------------------------C-----------G--------------C--------------------G--C--------------------A-----G--C-----A----------- 3934
C.UY.01.TRA3011 -----TA--AA---A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G--------------A-----------------------C--------------------A-----G--C----------------- 3931
C.YE.02.02YE511 ------A-----G-A--------A--------------A--T---C-A-----------------------------------G--------------C--------------------G--C-----------------A--A-----G--C----------------- 3934
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ------A-----G-A--A-A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G--------------C-----------------------C-----G--------------A--A--G--C----------------- 4099
C.ZM.02.02ZM108 ------A-------A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G--------------C-----------------------C-----G--------------A-----G--C----------------- 4728
D.CD.83.ELI ------A-----G-A----A------------------A--T-----A-----------------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------- 4305
D.CM.10.DEMD10CM009 --T---A-------T----A------------------A--G-----------------------------------------------------------------------------------------A-----------A-------------------------- 4134
D.CY.06.CY163 --T---A-----G-C----A------------------A--TG-------A--------------------------------------------------------------------------------------------A-------------G------------ 3967
D.KE.97.ML415_2 ------A-C---G-A----A------A-----------A--TG-T-------------------------------------------------------C---------G--------------------------------A-------------------------- 4225
D.KR.04.04KBH8 ------A-----GTA----A------------------A--C--------------------------------------------------------------------C--------------T--------------G--------G-------------------- 4718
D.SN.90.SE365 ------A-------A----A---------C--------A--C--------------------------------------------------------------------G--------------------------------A-------------------------- 4776
D.TD.99.MN011 --T---A-------T----A------------------A--T--T----------------------------------------------------------------------------------A---------------A-------------------------- 3983
D.TZ.01.A280 ------A-------T----AA--T--------------A--C----------------------------------------------------------------G---G--------------------------------A--------C----------------- 3960
D.UG.08.p191859 ------A-CAA-G-A----A------------------A--C--------------------------------------------------------------------------A--G-----------AA----------A--------C----G------------ 4777
D.YE.02.02YE516 --T---A---G-G-T----A---A-----C--------A--T--T-----------C--------T--------------------------------------------------------------G--A-----------A-------------------------- 3970
D.ZA.90.R1 ------A-----G-A----A---------C--------A--T-----A--------------------------------------------G--------------------------------------------------A---------------------T---- 4105
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------A-----G------A---A--------------A--T---C----------------------------------------------------------------------------C--------------------A-------------------------- 3862
F1.AR.02.ARE933 ------A----CG------AA--AT-------------A--T--TC-------------------------C-----------------------G--------------GC-------G--C--------------------A-------------------------- 4053
F1.BE.93.VI850 ------A----CG------A---AT-------------A--T---C-A--------------C--------------------------------------A--------G-----A--G--C--------------------A-------------------------- 4099
F1.BR.07.07BR844 -----TA----C--A--C-A---A--------------A--T---C-------------------------C--------------------------------------GC----------C---------A----------A-------------------------- 4540
F1.CY.08.CY222 ------A---G-G----A-A---A--------------A--T--AC------------A----------------------------------A----G--A------A---------------------------A------A-------------------------- 3952
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----T-A-----G-A----A---A--------------A--TG--C-------------------------C--------------------------------------GC----A--G--C---------A----------A-------------------------- 4095
F1.FI.93.FIN9363 ------A----CG------A---A--------------A--T---C----------------------T--C--------------------------A-----------GC-------G--C--------------------A-------------------------- 4088
F1.FR.96.96FR_MP411 ------A--AG-G-A----A---A--------------A--T--AC----------------------------------------------------C-----------------------C--------A-----------A-------------------------- 3961
F1.RO.96.BCI_R07 ------A---G-G------A---A--------------A--T---C----A-----------------------------------------------------------------------C--------------------A-------------------------- 4783
F1.RU.08.D88_845 -----TA--A----A----A---A-----C--------A--T---C-------------------------------------------G--------------------------------C----------------------------------G------------ 4218
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------A-----G-A--G-A---A--------------A--T---C----------------------------------------------------------------------------C-----G--------------A-----G-----------------G-- 4106
F2.CM.97.CM53657 ------A--A--GT-----A---A--------------A--T---C----------------------------T--------------------------------------------------------------------A-------------------------- 3949
G.BE.96.DRCBL --T---A-----G-A--A-A---A--A-----------AA-C----CA--------------------------------C-----------G--------------G--------------C-----------C--G-----A-------------------------- 4716
G.CM.10.DEMG10CM008 ------A--AA-G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-----------------------------C-----------G------------------C-------------T--G-----C--G--G--A--------C----------------- 4140
G.CN.08.GX_2084_08 ------A-CAA---A--A-A---A--T-----------AAAC----CA--A-----------------------------C-----------------C--------------------------T-AG-----C--------A--------C--C-------------- 3999
G.CU.99.Cu74 ------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-----------C-----------------C-----------G-----------------------------C--T--G-----C--G-----A--------C----------------- 4363
G.ES.09.X2634_2 ------A-------A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-----------------------------C-----------G--G--------------------------C--CATG--------G-----A--------C----G------------ 4242
G.GH.03.03GH175G ------A-C---G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--------------------------------C-----------G--------------G--------------C--T--G-----T--G-----A-------------------------- 4799
G.KE.93.HH8793_12_1 ------A-----G-A--A-A---A--G---C-------A-AT--T-CA--A-----------------------------C-----------G-----------------------------C--C--G-----C--G-----A--------C----------------- 4159
G.NG.09.09NG_SC62 ------A--AA---A--A-A---A--T-----------AAAT----CA--A-----------------------------C-----------G--------------GA----------------T--G-----T--------AA-------C----------------- 3951
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B.FR.83.HXB2 TTCACCGGTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAATTTGGAATTCCCTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAGTAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACA 4759
Pol _F__T__G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E__F__G__I__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q
G.PT.x.PT3306 ------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAC----CA--A-----------------------------------R-----G--G--------------------------C--T--G-----C--G----RA--K----------------------- 4699
G.SE.93.SE6165_G6165 ------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--------------------------------C--------------------------G--------------C--C--G-----C--G-----A-------------------------- 4156
H.BE.93.VI991 -----AA-----G------A---A--------------A-AT---C-C--------------------------------C--G---------------------------C-------G--C-----G-----------C--A--------C----G------------ 4148
H.BE.93.VI997 -----AA--A--G------A---A--------------A-AT---C-A-----C-----------------------------------------------------G--------A--G--C-----G-----------C--A--------C----G------------ 4083
H.CF.90.056 -----GA-----G------A---A--------------A-AT---C-A-----------G-----------------------G-----------------------------------G--C-----G-----------C--A--A-----C----------------- 4106
H.GB.00.00GBAC4001 -----AA---G-G------A---A--------------A--TG--C-------------------------------------G-----------------------------------G--C-----G-----------C--A--------C----------------- 4277
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------A-----G-T----A---A--------------A--GG-------------------------------------------------------------------------------C--------A--------A--A--------C----------------- 3953
J.CM.04.04CMU11421 ------A-------T----AA--A--------------A--T-----W-----------R--------------------------------R-----------------------------C--------R--W--R--R--A-----R--C----G------------ 4265
J.SE.93.SE9280_7887 ------A---G-G-T--G-A---A--------------A-AT--------------------------------------------------------------------------------C-----------------A--A--------C----------------- 4073
J.SE.94.SE9173_7022 ------A---G-G-T--G-A---A--------------A-AT-----A--------------------------------------------------------------------------C-----------------A--A--------C----------------- 4074
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------A-----GTA----A---A--------------A-AT--------------------------------------C-----------------------------------------C--------------G--G----------------------------- 3956
K.CM.96.96CM_MP535 ------A-CA--GT-----A---A--------------A--TG----------------G--------------------C-----------------------------------------C--------------G-----------------C--A----------- 3955
01_AE.AF.07.569M ------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----------G--C--------------------------------------------G--G-----------C-----G-----------G--A--------C----------------- 3965
01_AE.CN.09.1119 ------A-C---G-A--A-AA--A--------------CAATG--CGA-----------G--C-----T--------------------G--------------------------------C-----G-----------A--A--------C----------------- 3993
01_AE.HK.04.HK001 ------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----------G--C--------------------------------------------G--C-----------C-----G-----------A--A-------------------------- 4121
01_AE.JP.x.DR0492 ------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA--------C--G--C-----------A--------------------------------G--------------C-----G--A--------G--A-----G--C----------------- 4771
01_AE.TH.04.BKM ------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA--------C--G--C-----------------------------------------------------------C-----G-----------G--A--------C----------------- 4711
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----------G--C-----------T-----C--------------------------G-----------G--C-----G-----------G--A--------C----------------- 4180
01_AE.TH.90.CM240 ------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--C-A-----------G--C--------------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C-----A----------- 4333
01_AE.VN.98.98VNND15 ------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----G-----G--C-----------------------------------------------------------C-----G-----------G--A--------C----------------- 4014
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C-----------------C-----------------------------G-----T--G--G--A-------------------------- 4130
02_AG.ES.06.P1261 ------A-----G-A--A-A---G--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C-----------G-----A-----------------------C-----G-----C--G-----A--------C----------------- 4196
02_AG.FR.91.DJ263 --T---A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--------------------------------C-----------G---G-------------------------C-----G-----C--G-----A--------C----------------- 4107
02_AG.GH.03.03GH181AG ------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--------------------------------C-----------G-----------------------------------G-----C--G-----A--------C----------------- 4783
02_AG.LR.x.POC44951 ------A-----G-A--A-----A--A-----------AAATG---CA--T-----------------------------C-----------G-----------------------A-----------G-----C--G-----A--------C----------------- 4754
02_AG.NG.x.IBNG ------A-----G-A--A-A---G--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C-----------G-----------------------------------------C--------A--------C----------------- 4284
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------A-----G-A--A-A---A--A-----------CAA-G-T-CA-CA-G-A----G-A-T----------------------------G-----------------------------------G-----C--G-----A--A-----C----------------- 3956
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------------------G---------------C--------C----------G-----C--G-----A--------C----------------- 3956
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------A--A--G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------------------G-----------------------------------G-----C--G-----A--------C----------------- 3949
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------A--A--G------A---T--------------A--G-----------------C------------------------------------------------C--------C---C---------------------A-------------------------- 3985
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------A-----G------A---A--------------A-AT-----C--------------------------------C-----------G-----------------------------C-----G-----C--G-----A--------C----------------- 4125
05_DF.BE.x.VI1310 ------A---G-G------A---A--------------A--T---C----A--------------------------------------------G--------------G-----------C--------------------A-------------------------- 4141
06_cpx.AU.96.BFP90 ------A-----G-A----AA--A--------------AAAT----CA--A--------------T--------------------------G-----------------------------C-----G-----------A--A--------C----------------- 4787
07_BC.CN.98.98CN009 ------A--A--G-A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G--------------C-----------------------------G--------------A-----G--C----------------- 4091
08_BC.CN.06.nx2 ------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A-------A---------------------------G--------------C--------G-----------------T--G--------------A-----G--C----------------- 4693
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C-----------G-----------------------------C-----G-----C--G-----A--------C----------------- 3961
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------A-C---G-A----A------------------A--C-----------------------------------------G--------------C------------C----------C--------------------A--------G----------------- 4138
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------A------TA----AA--A--------------A-AT---C-A-----------G--C--------------------------G--------A--------G--------A--G--C-----------------G--A-------------------------- 4123
12_BF.AR.99.ARMA159 ----T-A----C-T-----A---A--------------A--T---C-A-----------------------C-----------G--------------------------GC----A--G--C---A-C--------------A-----------------------G-- 4764
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --T---A-----G-A--A-AA--A--A-----------AAAT----CA--A-----------------T-----------------------G-----------------------------C-----G-----C--G--G--A--------C----------------- 4164
14_BG.ES.05.X1870 ------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-----------------------------C-----------G--G--------------------------C--C--G-----T--G-----A--------C----------------- 4226
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------A-C---G-AA-G-AA--A--------------CAATG--CGA---------T-GGA---------------------------------------T-----G--------------C-----G--AA-------G--A--------C----------------C 4158
16_A2D.KR.97.97KR004 ----T-A----AC-A----A---A-----------------TG--C-A-----------G--------------------------------G--------------------------G--C-----G---A----------A--------C----------------- 4122
17_BF.AR.99.ARMA038 ----G-A--AACG------A---A--------------A--T---C-------------------------C--------------------------------------G--------G--C---A-G---A----------A-------------------------- 3973
18_cpx.CU.99.CU76 ------A-----G-A--A-A---A--T-----------AAAT--T-CA--A-----------------------------C-----------------------------------------C---------A-------C--A-----------G-----------C-- 4064
19_cpx.CU.99.CU7 ------A-C---G-A----AA--A--------------AAATG--C-A-----------G-----------------G--------------G-----------------------------C--------A--T--G-----A-------------------------- 3985
20_BG.CU.99.Cu103 ----T-A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-----------------------------C-----------G-----------------------------C--T--G-----G--G-----A--------C----------------- 4225
21_A2D.KE.99.KER2003 ----T-A----AG-A----A---------C--------A--T-----A-----------G-----T--------------------------G-----------------------------C-----G--------------A--------C----------------- 3964
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------A-C---G-A--G-AA--A--------------A-A----C-A-----------------T--------------------------G--------------G-----------G--C-----G--AA----G--A--A-------------------------- 3967
23_BG.CU.03.CB118 ----T-A-----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A-----------------------------C-----------G--------------G--------------C--C--G-----C--G-----A--------C----------------- 4202
24_BG.ES.08.X2456_2 ----T-A-----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A-----------------------------C-----------G-----------------G-----------A--C-----A--C--G-----A--------C----------------- 4210
25_cpx.CM.02.1918LE ------A----CG------A---A--------------A--T--------------------------------------C-----------------------------------------C---ACG-----T-----G--A--------C--G-------------- 3967
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------A-C---G-A--C-A---A--------------AAAT---C-A--------------------------------------------G-----------------------------C-----G--A--------A--A--------C-----A----------- 4764
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------A-----G-AA-G-A---A--A-----------A--TG-T--A--A-----------------------------------G-----------------------------------C-----G-----T--------A--------C----------------- 4750
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------A--AA-G------A--------------------AG-----------------C------------------------------A-------C--------G-----------------------------------A-------------------------- 4125
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------A----C--A----A---A--------------A--T---C--------------G----------C--------------------------------------GC-------G--C--------------------A-------------------------- 4160
31_BC.BR.04.04BR142 -----AA--AA---A----AA--A--------------A--C---C-A-----------------------------------G--------------A-----------------------C--------------------A-----G--C----------------- 4231
32_06A1.EE.01.EE0369 ------A-----G-A----AA--A--------------AAAT--T-CA--A-----------------------------------------G--------------G--------------------G--------------A--------C--------G-------- 4394
33_01B.ID.07.JKT189_C ------A-Y--AG-A----AA--A--------------CAATG--C-------------G--C-----------T-----C------A-------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C----------------- 4060
34_01B.TH.99.OUR2478P ------A-C---G-A----AA--A--A-----------CAATG--CGA-----------G--C--------------------------------------------G--------------C-----G--------------A-------------------------- 3961
35_AD.AF.07.169H ------A-----G-AT---AA--A--------------AA-T---C-A--------------------------------------------G--G--C-----------------------C-----G-----------G--A--------C----------------- 3959
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------A-C---G-A--G-AA--A--------------A-AT---C-A--------------------------------C-----------G-----------------------------------G-----C--------A--------C----------------- 3964
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------A-C---G-A----AA--A--------------AAATG----A--------------------T--C--------------------G-----------------------------C-----------C--G-----A--------C----------------- 3949
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----T-A----C--A----A---A--------------A--T---C-------------------------C--------------------------------------G--------G--C---AAC--------------A-------------------------- 4182
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------A--A----T----A---------------------G-----------------C-----------------------------------------------------G-------------------------------------------------------T 4236
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----T-A----CG----C-A---A--------------A--T---CG------------------------C--------------------------------------GC-------------------AA------------------------------------- 4242
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----Y-A--A--GT-----A---------C-----------G-----------------C-------------------------------------------------------------------A---A--------------------C--C-------------- 4297
43_02G.SA.03.J11223 ------A-----G-A--A-----A--A-----------AA-TG---CA--A-----------------------------C-----------G-----------------R-----------C--------A--T--G-----A--------C----------------- 4284
44_BF.CL.00.CH80 ------A----CG------A---A--------------A-AT---C----------------C--------C--------------------------------------GC----A--G------A----------G-----A-------------------------- 4201
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------A-----G-A--G-AA--A--------------A-ATG----A--------------------------------------------G--------------G--------------C-----G-----------G--A--------C----------------- 4745
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------A----CG------A---A--------------A--T--TC-------------------------C-----------------G-----G--------------GC-------G--C---AA---------------A-------------------------- 4197
47_BF.ES.08.P1942 ------A-CA----A----A---------------------G-----------------C-----------------------------------------A-----G------------------------A----------------------------------G-- 4198
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------C---G-A----AA--A--------------CAATG--CG---------------------------------C--------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C----------------- 3964
49_cpx.GM.03.N26677 ------A-C---G-A----A---A--------------A--T---C-A--A--------------------------------G--------------C----------------------------AG--------------A--------C--------T-------- 4181
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------A--A--G-A-C--A------------------A--G-----------------C-----------------------------G-----------------------------------------AA----------------------C-------------- 3966
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--C-A-----------G--C--------------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C----------------- 4073
53_01B.MY.11.11FIR164 ------A-C---G-A----A---A--------------CAATG--C-------------G--C--------------G-----------------------------G--------A--G--C-----G-----------G--A--------C----------------- 4099
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----AA-CAA-G-A----A---------C-----------GG----------------C--------------T----------------------------------------------------A------------C--A-------------------------- 4161
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------A-C---G-A----AA--A-----C--------CAATG--C-A-----------G--C--------------------G-----------------------G--------------C-----------------G--A--------C----------------- 4069
O.BE.87.ANT70 --T--AA--A-A--TA-G-A---T--A-----------CAAC--AC-A--T--G--------A--A--T-----A---------------------G-C--------G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA----------- 4813
O.CM.91.MVP5180 --T--AA----AG-CA-G-AA--T--A---------A-A--C--AC-A--T--G-----G--A--A--T-----A---------------------G-C-----------------ATCT------CAG-----G--G--C--A--A--G---T-A--A----------- 4788
O.CM.98.98CMA104 -----AA----A--CA-G-A---T--A-----------CAAC--AW-A--T--G--------A--A--T-----A---------------------G-C--------G---------TC---C----A---A--G--G--C--A--A--G--CT-A-GA----------- 4245
O.FR.92.VAU --T--AA----AG-CA-G-AA--T--A-----------AAAC--AC-A--T--G--------A--A--------A--------G-----------G--C-----C--G-----GG-ATC---C--GCAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-------------- 4325
O.SN.99.99SE_MP1299 --T--AA----AG-CA-G-A---T--A-----------CAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A--------------------GG-C-----C--G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--A----------- 4812
O.US.10.LTNP --T--AA----A--TA-G-A---T--A-----------CAAC--AC-A--T--------G--A--A--T-----A---------------------G-C--------G---C----ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA----------- 4734
O.US.97.97US08692A --T--AA----A--TA-G-A---T--A---------A-TAAC--AC-A--T--G--------A--A--T-----A---------------------G-C--------G--------ATC---Y---CAG--R--G--G--C--A--A-----CT-A-GA----------- 4210
N.CM.02.DJO0131 -----TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT----CA--------C--G--A-----------T--------G--------------C--------------------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G-- 4265
N.CM.04.04CM_1015_04 -----TA----C--T--A-AA--A--------------AA-T-----A-----------G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------G--A----------- 4264
N.CM.06.U14842 -----TA----C--T--A-AA--A--------------A--T-----A--------C--G--A-----------T--------G----C------G--C--------G-----------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G-- 4266
N.CM.95.YBF30 -----TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT-----A-----------G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------A-----------G-- 4353
N.CM.97.YBF106 --T-TTA----C--T--A-AA--A--------------A--T-----A--------C--G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--G-----A--A--------A--A--------G-- 4351
N.FR.11.N1_FR_2011 -----TA----C--T--A-AA--A--------------AAAC--T--A--------C-----A-----------T--------G----C------G--C--------G-----------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G-- 4160
P.CM.06.U14788 --T--TA-C---G-A--A-AA--A------------CTTAAT--A-CT--T--G-----G--A--------------------G--------G-----A---------------------------CAT------C-------A-----G--CT-A-----------T-- 4230
P.FR.09.RBF168 --Y--TA-Y---G-A--A-AR--A------------CTTAAT--A-CT--T--G-----G--A--------------G-----G--------G-----A-----------------------C---CTT--A---C-------A--------CT-A-----------T-- 4794
CPZ.CD.06.BF1167 --T--TA-----G-A--A-A---A--A--C--------AAAC---C-A--------------------------A--------------G--------C---------C-------A-TT---G---AC--AA-T-----A--A--A------T-A-G----------GC 4861
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----TA--AA-G-A--A-A---A--A-----------A--T--T-GA-----------------A-----C--A-----------------G-----------------------A--G--C----AG--A--C------------------T-A--A----------- 4301
CPZ.GA.88.GAB1 --T--AA-----G-A--C-A---T--------------A-AC--------------------A-----T-----A--G-----------G--------CT-A--------GC----------A-----------T--G-----A--A------T-A--A----------- 4820
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --T--TA-CA-AG-A--A-A---A--A-----------ACA----C-A--T--------C--A--T--T-----------------------G--------------GC--------C----A----AG--AA-T-----C--A--A--G--GT-A--A---------GT 4400
CPZ.US.85.US_Marilyn --T--AA--AG---A-----A--A--T--C--------A--C--AC-A--A--G-----------A--------A--------------G--------C-----------------------C--------AA-C--G-----A--A--G---T-A--------T----- 4819
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A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................--------------------------T- 4086
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4083
A1.ES.06.X2110 ----------------------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------C------------ 4116
A1.IT.02.60000 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................----------G----C------------ 4883
A1.KE.06.06KECst_001 ---------------T------------------...------------A----------------G------A--------------T----T................................................---------------------------- 4075
A1.RU.11.11RU6950 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4402
A1.RW.07.pR463F ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................--------C------------------- 4893
A1.SE.95.SE8538 ---------------T------------------...--------------------------------G---A--------------------................................................---------------------------- 4077
A1.TZ.01.A341 ---------------T------------------...A-------------------------A---------A--------------------................................................---------------------------- 4080
A1.UA.01.01UADN139 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4077
A1.UG.07.p191845 ----------C----T------------------...------------------------------------A--------------------................................................--------------------------C- 4914
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------------------------------...--------------A---------------------A--------------------................................................---------------------------- 4319
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------G------------------------...--------------A---------------------A-------------------T................................................---------------------------- 4218
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------------------------------...-------------AC---------------------A-------------------T................................................----------------------G----- 4077
A2.CY.94.94CY017_41 ---------------T------------------...--------------A---------------------A-------------------T................................................---------------C------G----- 4235
B.AR.04.04AR143170 ----------C-----------------------...---------------------------------------------------------................................................----------G----C------------ 4079
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------------------------...------------------------------------A--------------------................................................--------C------------------- 4089
B.BO.09.DEMB09BO001 G--------------T------------------...--------------A------------------------------------------................................................---------------------------- 4247
B.BR.06.06BR1119 ----------------------------------...---------------------------------------------------------................................................---------------------------- 4295
B.CA.07.502_1191_03 ---------------T------------------...--------------A-----------A---------A--------------------................................................---------------------------- 4305
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ---------------T------------------...-------------A-------------------------------------------................................................---------------------------- 4104
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------------------------------...--------------A---------------------A-----------T--------................................................T------------C-------------- 4250
B.CO.01.PCM001 ---------G-----T------------------...------------A--------------------------------------------................................................--------------------------G- 4083
B.CU.99.Cu19 ----------------------------------...------------------------------------------------T--------................................................---------------C------------ 4425
B.CY.09.CY266 ----------------------------------...------------------------------------A--------------T-----................................................--------------------G------- 4095
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----------------------------AG---...--------------A---------------------A--------------------................................................----------G----------------- 4116
B.DK.07.PMVL_011 ---------------T-----------G------...------------------------------------A--------------------................................................--------------------------C- 4243
B.DO.05.05DO_160884 ----------------------------------...--------------A------------------------------------------................................................---------------------------- 4089
B.ES.09.P2149_3 ----------------------------------...------------------------------------A--------------T-----................................................----------G----C------------ 4334
B.FR.08.DEMB08FR002 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------T-----................................................---------------C-------C---- 4240
B.GE.03.03GEMZ004 ----------------------------------...--------------A------------------------------------------................................................--------------------------C- 4074
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------------...---------------------------------------------------------................................................---------------------------- 4079
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------T------------------...------------------------------------------------A--------................................................----------G----------------- 4086
B.JP.05.DR6538 ----------------------------------...--------------A--------------G---------------------------................................................---------------------------- 4882
B.KR.07.07KYY4 ----------------------------------...---------------------------------------------------------................................................--------C--G---C--------A-T- 4544
B.NL.00.671_00T36 ------------T---------------------...-------------A---T------------------A--------------------................................................-----------------------G---- 4443
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------------------------------...-----------------T---------------------------------------CTACAATAGTGCAGGGGAAAGAATAGTAGACATAATAGCAACAGAC..C--------------------------- 4345
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------------------------------...-----------------------------------------TG--------------................................................C--------------C------------ 4086
B.RU.11.11RU21n ----------------------------------...---------------------------------------------------------................................................---------C-------------G---- 4449
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------G-----T-------------A----...---------------------------------------------------------................................................--------C-G------G---------- 4230
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------------------------------...------------------------------------A--------------------................................................----------G----------------- 4098
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------------------------------G..--------------A------------------------------------------................................................---------------C------------ 4879
B.UA.01.01UAKV167 ------------T---------------------...--------------------------------------------G-----------T................................................-----G---------C------------ 4104
B.US.11.ES38 ----------------------------------...--------------A------------------------------------------................................................--G------------C------------ 4813
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------------------------------...-----------------T------------------A--------------------................................................---------------------------- 4080
B.VE.10.DEMB10VE001 ----------------------------------...---------------------------------------------------------................................................T---------G----C----------C- 4230
B.YE.02.02YE507 ----------------------------------...---------------------------------------------------------................................................---------------C----------T- 4095
C.AR.01.ARG4006 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------C------------ 4062
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------------T------------------...---------------------------------------------------------................................................---------------C-------C---- 4210
C.BW.00.00BW07621 ---------------T----------------G-...------------------------------------A--------------------................................................----------G--------------G-- 4231
C.CN.98.YNRL9840 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------T-----................................................---------------------------- 4062
C.CY.09.CY260 ---------------T------------------...-----------------T------------------A----T---------------................................................----------G----------------- 4101
C.ES.07.X2118_2 ----------Y----T------------------...--------------A---------------------A--------------------................................................---------------------------- 4294
C.ET.02.02ET_288 ---------------T----------------G-...-------------AC---T-----------------A----T---------------................................................-----G---------C-------C---- 4080
C.GE.03.03GEMZ033 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4059
C.IL.98.98IS002 ---------------T------------------...------------------------------------A----T------------A-T................................................----------C----------------- 4212
C.IN.03.D24 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................-----------------------C---- 4914
C.KE.00.KER2010 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................----------G------------G---- 4059
C.MM.99.mIDU101_3 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4229
C.MW.93.93MW_965 ----------C----T------------------...-----------------------------G------A----T---------------................................................----------G----------------- 4065
C.SN.90.90SE_364 ---------------T----------------G-...-----------A------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4047
C.SO.89.89SM_145 ---------------T----------------G-...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4099
C.TZ.02.CO178 ---------------T----------------G-...------------------------------------A--------------------................................................--------C--------------G---- 4059
C.US.98.98US_MSC3018 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................-----------------------T---- 4053
C.UY.01.TRA3011 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------.-----C------------ 4049
C.YE.02.02YE511 ---------------T------------------...------------------------------------A-------------------T................................................---------------------------- 4053
C.ZA.10.DEMC10ZA001 G--------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------C------------ 4218
C.ZM.02.02ZM108 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................--------C------------------- 4847
D.CD.83.ELI --------------------------------G-...A-------------A---------------------A--------------------................................................---------------------------- 4424
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4253
D.CY.06.CY163 ------------T--T-T----------------...------------------------------------A--------------------................................................----------G----------------- 4086
D.KE.97.ML415_2 ------------T---------------------...------------------------------------A--------------T-----................................................--------------------G------- 4344
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------------...------------------------------------A--------------------................................................----------G----------------- 4837
D.SN.90.SE365 ---------------T------------------...------------------------------------A----T---------------................................................----------G----------------- 4895
D.TD.99.MN011 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................----------G----------------- 4102
D.TZ.01.A280 ------------T---------------------...--------------------------A---------A--------------T-----................................................T---------C----------------- 4079
D.UG.08.p191859 ----------------------------------...------------------------------------A-----------------A--................................................-----G---------------------- 4896
D.YE.02.02YE516 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4089
D.ZA.90.R1 ----------------------------------...--------------A---------------------A--------------------................................................---------------------------- 4224
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------------T------------------...------------------------------------A-------G------------................................................----------G----C------------ 3981
F1.AR.02.ARE933 ----------------------------------...--------------A---------------------------------T--------................................................-----G----G----------------- 4172
F1.BE.93.VI850 ----------------------------------...------------------------------------A-----------T--------................................................----------G----------------- 4218
F1.BR.07.07BR844 ----------------------------------...--------------A---------------------A-----------T--------................................................--G--G---------------------- 4659
F1.CY.08.CY222 ----------------------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------C------------ 4071
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---------G------------------------...--------------A---------------------A--------------------................................................---------------------------- 4214
F1.FI.93.FIN9363 ----------------------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------G 4207
F1.FR.96.96FR_MP411 ------G--------T------------------...------------------------------------A-----------T--------................................................----------G----------------- 4080
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------T------------------...-------------AT--T------------------A-----------T--------................................................---------------------------- 4902
F1.RU.08.D88_845 ----------------------------------...------------------------------------A--------------T-----................................................---------------C-------G---- 4337
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------T----T................................................---------------------------- 4225
F2.CM.97.CM53657 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4068
G.BE.96.DRCBL G--------------T------------------...------------------------------------A--------------T----T................................................---------------C------------ 4835
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------T----T................................................---------------C------------ 4259
G.CN.08.GX_2084_08 G--------------T------------------...--------------------------------G---A--------------T----T................................................---------------C------------ 4118
G.CU.99.Cu74 G--------------T------------------...------------------------------------A----T---------T----T................................................---------------C------------ 4482
G.ES.09.X2634_2 G--------------T------------------...------------------------------------A--------------T----T................................................C----G---------C------------ 4361
G.GH.03.03GH175G G--------------T------------------...------------------------------------A--------------T----T................................................---------------C------------ 4918
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------------T------------------...---------------------T-------G--G---A--------------T----T................................................---------------C------------ 4278
G.NG.09.09NG_SC62 G--------------T------------------...--------A-----------------------G---A--------------T----T................................................---------------C------------ 4070
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G.PT.x.PT3306 G--------------T------------------...------------------------------------A--------------T-----................................................---------------C------------ 4818
G.SE.93.SE6165_G6165 G--------------T------------------...--------------------------A---------A--------------T----T................................................---------------C------------ 4275
H.BE.93.VI991 ---------------T------------------...------------------------C-----------A--------------------................................................----C----------C------------ 4267
H.BE.93.VI997 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4202
H.CF.90.056 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4225
H.GB.00.00GBAC4001 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------C------------ 4396
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------------T------------------...--------------A---------------------A--------------T-----................................................---------------------------- 4072
J.CM.04.04CMU11421 R--------------W------------------...-------------AC--Y-C----------------A--------------------................................................----------G---------G------- 4384
J.SE.93.SE9280_7887 ---------------A------------------...--------------A---------------------A--------------------................................................----------G----------------- 4192
J.SE.94.SE9173_7022 G--------------A------------------...--------------A---------------------A--------------------................................................---------------------------- 4193
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------T------------------...--------------------------A--G------A----T---------------................................................---------------------------- 4075
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------------------------...-----------------------------------------T---------------................................................---------------------------- 4074
01_AE.AF.07.569M ---------------T------------------...------------------------------------A-------G------------................................................--------------------G------- 4084
01_AE.CN.09.1119 G--------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4112
01_AE.HK.04.HK001 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4240
01_AE.JP.x.DR0492 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4890
01_AE.TH.04.BKM ---------------A--------------G---...-------------A----------------------A--------------------................................................--G------------------------- 4830
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4299
01_AE.TH.90.CM240 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4452
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------------T------------------...-------------A----------------------A--------------------................................................---------------------------- 4133
02_AG.CM.08.DE00208CM001 G---------------------------------...--------------------------A---------A--------------T-----................................................---------------C------------ 4249
02_AG.ES.06.P1261 ---------------T-------------AG---...--------------------------A---------A--------------T-----................................................----------G----C----------G- 4315
02_AG.FR.91.DJ263 G--------------T------------------...------------------------------------A--------------T----T................................................---------------C----------G- 4226
02_AG.GH.03.03GH181AG G--------------T------------------...------------------------------------A--------------T-----................................................---------------C------------ 4902
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------T------------------...------------A-----------------------A--------------T----T................................................-----------G---C------------ 4873
02_AG.NG.x.IBNG G--------------T------------------...------------------------------------A----T---------T----T................................................---------------C----------G- 4403
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 G--------------T----------------G-...------------------------------------A----T---------T----T................................................---------------C------------ 4075
02_AG.US.06.502_2696_FL01 G--------------T------------------...--------------------------A---------A-------G------T----T................................................C--------------C------------ 4075
02_AG.UZ.02.02UZ0683 G--------------T------------------...------------------------------------A----T---------T----T................................................--------------------------G- 4068
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4104
04_cpx.CY.94.94CY032_3 G--------------T------------------...------------------------------------A--------------T----T................................................---------------C------------ 4244
05_DF.BE.x.VI1310 ----A-----------------------------...------------------G-----------------A-----------A--------................................................---------------------------- 4260
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------T----T................................................---------------C------------ 4906
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------T------------------...------------------------------------A----T---------------................................................--------------------------G- 4210
08_BC.CN.06.nx2 ---------------T------A-----------...-------------------C------C----A---------------T---------................................................----------G-----C------TA--- 4812
09_cpx.GH.96.96GH2911 G--------------T------------------...A-----------------------------------A--------------T----T................................................---------------C------------ 4080
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------C------------ 4257
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------T------------------...--------------------------------------G------------------................................................T--------------C------------ 4242
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------------------------...--------------A---------------------A-----------T--------................................................----------G----------------- 4883
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................T-------A------C------------ 4283
14_BG.ES.05.X1870 G--------------T------------------...------------------------------------A--------------T----T................................................--------A------C------------ 4345
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------------T------------------...------------------------------------A-----T--------------................................................--T-C--------------C---C---T 4277
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------------------C---G------...--------------A---------------------A-------------------T................................................---------------C------G----- 4241
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------T------------------...--------------A---------------------A-----------T--------................................................----------G----------------- 4092
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------T------------------...---------------------------------------------------T----A................................................-----------------C---------- 4183
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------T-----................................................---------------C------------ 4104
20_BG.CU.99.Cu103 G--------------T------------------...------------------------------------A----T---------T----T................................................---------------C------------ 4344
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------T-----C------------...-------------AC-----------------G---A-------------------T................................................----------------------G----- 4083
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4086
23_BG.CU.03.CB118 G--------------T------------------...--------------------------A---------A--------------------................................................---------------C------------ 4321
24_BG.ES.08.X2456_2 G---------------------------------...------------------------------------A----T---------T----T................................................---------------C------------ 4329
25_cpx.CM.02.1918LE G--------------T------------------...------------------------------------A--------------T-----................................................---------------C------------ 4086
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................----------G----------------- 4883
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS G--------------T------------------...-----------------------G------------A--------------T----T................................................----------G----------------- 4869
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------------G------...--------------A---------------------A-----------T--------................................................----------G----------------- 4244
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------T---------------------...--------------A---------------------A----T--C------------................................................---------------------------- 4279
31_BC.BR.04.04BR142 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------C-------G---- 4350
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------T----T................................................---------------C------------ 4513
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------------Y-----------R------...--------------------------R---------A--------------------................................................---------------------------- 4179
34_01B.TH.99.OUR2478P ----------------------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4080
35_AD.AF.07.169H ---------------T------------------...------------------------------------A----T---------------................................................--------------GC------------ 4078
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 G-----G--------T------------------...------------------------------------A--------------T----T................................................---------------C------------ 4083
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 G--------------T------------------...------------------------------------A----T---------T----T................................................--------C------C------------ 4068
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------T-T------------------...--------------A---------------------A-----------T--T-----................................................----------G------T---------- 4301
39_BF.BR.04.04BRRJ179 G------------G--------------------...--------------A-----------A------------------------------................................................---------------C------------ 4355
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------------------------...--------------A---------------------A-----------T--------................................................----------G----------------- 4361
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4416
43_02G.SA.03.J11223 G--------------T------------------...--------------------------------R---A--------------T----T................................................C--------------C------------ 4403
44_BF.CL.00.CH80 ----------------------------------...------------------------------------A--------------------................................................----------G----------------- 4320
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------T----------------G-...------------------------------------A----T---------------................................................-----G---------------------- 4864
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------------T------------------...--------------A--------------------CA-----------T--------................................................----------G----------------- 4316
47_BF.ES.08.P1942 --------------------------------G-...---------------------------------------------------------................................................C--------------------------- 4317
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------T------------------...-----------A------------------------A-------G------------................................................---------------------------- 4083
49_cpx.GM.03.N26677 G--------------T------------------...------------------------------------A----T---------------................................................---------------------------- 4300
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------------------------...-------------------C-------------------------G-----------................................................---------------C------------ 4085
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------------T-----------G------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4192
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------------T------------------...--------------------------A---------A-------G------------................................................---------------------------- 4218
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------------T------------------...--------------A------------------------------------------................................................----------G----------------- 4280
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------------T------------------...------------------------------------A--------------------................................................---------------------------- 4188
O.BE.87.ANT70 ------------TG-T------------------...-------------------C------A-----G---A--------T-----T--C-A................................................--------A-C----------------- 4932
O.CM.91.MVP5180 ---------C--TG-T------------------...-------------------C---------G---C--A--------C-----T--C-A................................................--------A-C----C------------ 4907
O.CM.98.98CMA104 ---------------T------------------...-------------------C------A-----GT--A--------T-----T--C-A................................................--------A-C----C------------ 4364
O.FR.92.VAU ------------TG-T------------------...-------------------C------A--G---T--A--------T-----T--C-A................................................--------A-C----C------------ 4444
O.SN.99.99SE_MP1299 ------------TG-G-------A----------...-------------------C------A-----G---A--------T-----T--C-A................................................--------A-C----------------- 4931
O.US.10.LTNP ------------TG-T------------------...-------------------C------A-----G---A--------T-----T--C-A................................................--------A-C----------------- 4853
O.US.97.97US08692A ------------TG-T------------------...-------------------C------A--G--G---A--------C-----T--C--................................................--------A-C----------------- 4329
N.CM.02.DJO0131 ------G--G-----T------------------...-------------A-----C----------------A--------------------................................................--------A-C-A---------C----- 4384
N.CM.04.04CM_1015_04 ------G--C-----T------------------...-------------------C----------------A--------------------................................................-----G--A-C-A---------C----- 4383
N.CM.06.U14842 ------G--T-----T------------------...-------------------C------------G---A----T---------------................................................-----G--A-------------C----- 4385
N.CM.95.YBF30 ------G--T-----T------------------...-------------------C----------------A--------------------................................................-----G--A-C-A-T-------C----- 4472
N.CM.97.YBF106 ------G--T-----T------------------...-----------------M-CG---------------A--------------------................................................--------A-C-A---------C----- 4470
N.FR.11.N1_FR_2011 ------G--T-----T------------------...-------------------C----------------A----T---------------................................................-----G--A-C-A---------C----- 4279
P.CM.06.U14788 ------------TG--------------------...-------------------C---T--A--C--G--CA----T--TC-G--T---C-R................................................--------A-C----------------- 4349
P.FR.09.RBF168 ------------TG-T------------------...-------------------C---T--A--C--G--CA----T--T--G--T---C-A................................................--------A-C----------------- 4913
CPZ.CD.06.BF1167 T--------G-A---T------------------...-------------------CAC----A--T------T--------T--A--------................................................---------------------------- 4980
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------C-----T------------------...--------------------------A--G------A-------C------------................................................--------A------C------------ 4420
CPZ.GA.88.GAB1 ---------G-----T------------------...-------------------C----------------A--------------------................................................--------A-GC---------------- 4939
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---------C-A---T------------------...-------------A---T-C------A------C-GC----T---C--A-C---A-T................................................-----G--AC--C--C------------ 4519
CPZ.US.85.US_Marilyn G--------------T------------------...-----------------T-C------A--------CA-------C------T----A................................................C-------AG-CTT-------------- 4938
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B.FR.83.HXB2 TTACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAAGGACCAGCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAGTGACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAA 5048
Vif _M__E__N
Pol I__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K__G__P__A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K_
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------------------------------------------G-Y---A-------------------A--W--------------------------------G--Y----C---------G-----A--------R------------------------------ 4256
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A--------------------------------------- 4253
A1.ES.06.X2110 -------------------C------------------------G-----A-------------------A--A--------------------------------G--C--------------G-----A--------------------------------------- 4286
A1.IT.02.60000 ----------------------------------A---------G-C---A-------------------A--------------------------G--------G--C--------T-----G-----A---------------M----------------------- 5053
A1.KE.06.06KECst_001 --------------------------------------------G-------------------------A--A--T-----------------------------G-----------------G-----A--C----------T---------C--------------- 4245
A1.RU.11.11RU6950 ---T------------------------------A---------G-----A-------------------A--A-----------------------G--------G--C----AC--T--------G--A--------------------------------------- 4572
A1.RW.07.pR463F -------------T--A---------------------------G-----A-------------------A--A--------------------------------G--C----A---T-----G--G--A-----------------A--T------------------ 5063
A1.SE.95.SE8538 --------------------------------------------G-----A-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-----------------A--------------------- 4247
A1.TZ.01.A341 ----------------------------------A---------G------------------------GA--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A---------------------C---A------------- 4250
A1.UA.01.01UADN139 ----------------------------------A---------G-----A-------------------A--A--------------------G--G--------G--C----AC--T-----------A--------------------------------------- 4247
A1.UG.07.p191845 -----------TC------------------------A------G-------------------------A--A--T-----------------------------G--C--------T-----G-----A-----------G-T---A-----C--------------- 5084
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------------C------------------------G-CT--G------------------GA--A--------------------------------G--C--------G-----G-----A-----------------A-----------C--------- 4489
A2.CD.97.97CDKTB48 -C-T----------------------------------------G-----A-------------------A-----T--------------------------------C---G----T-----------A--------------------------------------- 4388
A2.CM.01.01CM_1445MV --------------------------------------------G-G---A-------------------A--------------------------------------C--------T-----------A-------------T------------------------- 4247
A2.CY.94.94CY017_41 --------------------------------------------G-----A-------------------A-----T--------------------------------C--------------G-----A--------------------------------------- 4405
B.AR.04.04AR143170 --------------------------------------------G----------------------------T--------------------------------------------G--------G--------------------A--------------------- 4249
B.AU.04.PS1038_Day174 --------G-------------------------R----A----G----------------------------T--------------------------------------------A--------------------------------------------------- 4259
B.BO.09.DEMB09BO001 --------------------------------------------G-----A----------------------------------------------------------C-----------------------------------------A------------------ 4417
B.BR.06.06BR1119 --------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------------A-----------------A--------------------- 4465
B.CA.07.502_1191_03 --------------------------------------------G-------------------------A-----------------------------------------------G--------------------------------------------------- 4475
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 --------------------------------------------G-----A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4274
B.CN.10.DEMB10CN002 --------------------------------------------G-------------------------A--G--------------------------------------------A-----------A-----------G--------------------------- 4420
B.CO.01.PCM001 --------------------------------------------G----------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------ 4253
B.CU.99.Cu19 --------------------------------------------G-C-----------------------A--T-----------------------------T-----------------------------------G------------------------------ 4595
B.CY.09.CY266 --T------------------------------------A----G----------------------------T-----------------------------------G--------G--------------------------------------------------- 4265
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------------------------------------------G----------------------------T----------------------------------------------------------------------T------------A------------ 4286
B.DK.07.PMVL_011 -C-----------------------C------------------G-----G----------------------T--------------------------------------------T--------------------------------------------------- 4413
B.DO.05.05DO_160884 --------------------------------------------G-------------------------A--T--------------------------G--------G--------A-----------------------------------------C--------- 4259
B.ES.09.P2149_3 --------------------------------------------G----------------------------T--T-----------------------------------------T--------------------G--------A--------------------- 4504
B.FR.08.DEMB08FR002 ----------------A---------------------------G----------------------------T--------------------------------------C-----T--------G--------------------A--------------------- 4410
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------------------------G-------------------------A--T------------------------------------------------------------------------------------------------ 4244
B.HT.05.05HT_129389 --------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------T-----------------G--------------------------------- 4249
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------------------------------------G----------------------------T-----------------------------------------------------------C----------T------------------------- 4256
B.JP.05.DR6538 --------------------------------------------G-G--------------------------T----------------------------------------------------------------------T------------------------- 5052
B.KR.07.07KYY4 --------------------------------------------G----------------------------T--G---------------------------------------------------------------G---T------------------------- 4714
B.NL.00.671_00T36 --------------------------------------------G----------------------------T--------------------------------------------------------A-----------------A--------------------- 4613
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------------------------------------A--A-G-------------------------A--T--------------------------------------------A-----------------G--------------A------------------ 4515
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------------------------------------G----------------------------T--T--------------------------------C--------A-----------R--------------------------------------- 4256
B.RU.11.11RU21n ----------------------------------A----A----G-----A-------------------A-----------------------G-------------------------------------------------T------------------------- 4619
B.TH.07.AA040a_WG11 --------------------------------------------G----------------------------T--T--------------------------------------------------------------------------------A--C--------- 4400
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------AC------------C--------A---------G-------------------------A--T--------------------G-----------G-----C-----A--------------------------------------A------------ 4268
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------------------------------A----A----G----------------------------G--------------------------------------------------------------------------A--------------------- 5049
B.UA.01.01UAKV167 --------------------------------------------G-------------------------A--G------------------------------------------------------------------------------------------------ 4274
B.US.11.ES38 ---------------------------------------A----G----------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------ 4983
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------------------------------------------G----------------------------T--------------------------G--------G------------------------------------------------------------ 4250
B.VE.10.DEMB10VE001 ---T----------------------------------------G-------------------------------T------------------------------C----------A-----------------------------A--T------------------ 4400
B.YE.02.02YE507 --------------------------------------------G----------------------------T-----------------A-----------------------------------------------------------T------------------ 4265
C.AR.01.ARG4006 ---T------------------------------A---------G----TA----------------C--A--A---------------------------C----------C-----T-----G-----A-----G-------T---A-------A---C--------- 4232
C.BR.07.DEMC07BR003 ---T------------------------------A---------G----TA----------------C--A--A--------------------G------C----------C-----------G-----A-----G--G----TG--A-------A---C--------- 4380
C.BW.00.00BW07621 ---T-C----------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------------------G---A-A-----G--G--------A-------A---C--------- 4401
C.CN.98.YNRL9840 ---T----------------------------------------G-C--CA----------------C--A--A---------------------------------------------G----G-----A-----G--G--------A-------A---C--------- 4232
C.CY.09.CY260 ---T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-----------A--------- 4271
C.ES.07.X2118_2 ---T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------C-----------G-----A-----G--G----T---A-----A-----Y--------G 4464
C.ET.02.02ET_288 --TT------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------C-----------G-----A-----G--G--------A--------------------- 4250
C.GE.03.03GEMZ033 ---T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------G-----------------------------G-----A-----G--G----T---A--------------------- 4229
C.IL.98.98IS002 ----------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------C--------T--G-----A-----G--------------------------------- 4382
C.IN.03.D24 ----------------------------------A---------G-C--CA----------------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A--T--------C--------- 5084
C.KE.00.KER2010 ---T-C----------------------------A---------G-C--TA----------------C-----A--------------------------------------C-----------G-----A-----G--G--G-----A-------A---C--------- 4229
C.MM.99.mIDU101_3 ---T------------------------------A---------G-C--CA----------------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------A---C--------- 4399
C.MW.93.93MW_965 ---T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G----T---A-------A---C--------- 4235
C.SN.90.90SE_364 ---T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------G-----------C-----------G-----A-----G--G----T---A-----------C--------- 4217
C.SO.89.89SM_145 ---T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------C-----------C-----------G-----A-----G--G--------A-----------C--------- 4269
C.TZ.02.CO178 ----------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G----T---A-------A---C--------- 4229
C.US.98.98US_MSC3018 ---T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------G-----------G--G--A-----G--G--------A---CC--A---C--------- 4223
C.UY.01.TRA3011 ---T------------------------------A---------G----TA----------------C--A--A-----------------------G---C----------C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A---C--------- 4219
C.YE.02.02YE511 ---T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------------------G--G--A-----G--G----T---A-------A---C--------- 4223
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ---T------------C-----------------A---------G-C--TA----------------C--A--A-----------------A--------------------A-----------G--G--A-----G-----------A-----------C--------- 4388
C.ZM.02.02ZM108 ---T------------------------------A----A----G-C--TA----------------T--A--A---------------------------C---G------------------G-----A--------G----T---A-----------C--------- 5017
D.CD.83.ELI ---T------------------------------A---------G-----A----------------------------------------------------------C--G-----------G-----A-------------T------T------------------ 4594
D.CM.10.DEMD10CM009 -C------------------------------------------G-----A----------------------T--------------------------------------------------------------------------A--------------------- 4423
D.CY.06.CY163 -C------------------------------------------G-C---A----------------------T-----------------------------------C--------------G-----A-------------T------------------------- 4256
D.KE.97.ML415_2 -C-T----------------------------------------G-----A----------------------T---------------------------C-------C--------A-----G-----A--------------------------------------- 4514
D.KR.04.04KBH8 ----------A---------------------------------G-C---A-------------------A--G-----------------------------------C-G------------------A--------------------------------------- 5007
D.SN.90.SE365 -C-T----------------------------------------G-----A-------------------A--T--------------------------T--------C--------A-----------A--------------------------------------- 5065
D.TD.99.MN011 -C------------------------------------------G-----A----------------------T-----------------------G-----------A--------------G-----A--------------------------------------- 4272
D.TZ.01.A280 -C--------------C---------------------------G-C---A----------------------T-----------------------------------CC-------------G-----A--------------------------A------------ 4249
D.UG.08.p191859 --------------------------------------------G-----A-------------------A--T-----------------------------------G--------A--C--G-----A--------------------------------------- 5066
D.YE.02.02YE516 -C------------------------------------------G-----A----------------------T-----------------------------------C--------------G-----A-------------T------------------------- 4259
D.ZA.90.R1 -C------------------------------------------G-----A-------------------A--T-----------------------------------C--------------------A-------------T---A--------------------- 4394
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------------------C----------T-------------G----GG----------------------A--G-----------------------C--------C--------T-----------A-------------T------------------------- 4151
F1.AR.02.ARE933 ---T---------------C------------------------G-C---G----------------C-----A--------------------------T-----G--C--------A-----G-----A--------------------------------------- 4342
F1.BE.93.VI850 ----G--------------C--------------------------C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----GA----A-----G--G------------------------------ 4388
F1.BR.07.07BR844 ---T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A--------------------------------------- 4829
F1.CY.08.CY222 -------------------C------------------------G-C---A----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G--GA-A--------------------------------------- 4241
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---T-------A-------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A--------------------------------------- 4384
F1.FI.93.FIN9363 -------------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A--------------------------------------------------- 4377
F1.FR.96.96FR_MP411 ---T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----------A--------------------------A------------ 4250
F1.RO.96.BCI_R07 ---T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A----------------------------------T---- 5072
F1.RU.08.D88_845 -------------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------A--------A-----------A-----------------R--------------------- 4507
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------------C---------------------------G-C---A----------------------A--------------------------C-----G--C----A---A-----------------------------A--------------------- 4395
F2.CM.97.CM53657 ----------------C-------------T-------------G-C---A----------------------A--------------------------C--------C----A---A-----------A-----------------A--------------------- 4238
G.BE.96.DRCBL --------------------------------------------G-----A-------------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----------A--------------------------------------- 5005
G.CM.10.DEMG10CM008 --------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A--------------------------------------- 4429
G.CN.08.GX_2084_08 --T---G-------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------G--------------C----AC--A-----G--------------------------------------------- 4288
G.CU.99.Cu74 ------------------------------T-------------G-C---A-------------------A--A--------------------------G--------C----AC--A-----G-----A-----G--------------------------------- 4652
G.ES.09.X2634_2 --------------------------------------------G-----A-------------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G--------------------------------- 4531
G.GH.03.03GH175G ------------------------------T-------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-------------------------------A------------- 5088
G.KE.93.HH8793_12_1 ----MC------------------------T-------------G-C---G-------------------A--G-----------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G-----------A--T------------------ 4448
G.NG.09.09NG_SC62 --------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------G--------------C--------A-----G-----A--------------------------A------------ 4240
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Vif start
B.FR.83.HXB2 TTACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAAGGACCAGCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAGTGACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAA 5048
Vif _M__E__N
Pol I__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K__G__P__A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K_
G.PT.x.PT3306 --T-----------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----------G-----------A--------------------- 4988
G.SE.93.SE6165_G6165 --------------------------------------------G-C---G----------------C--A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A--------------------------------------- 4445
H.BE.93.VI991 --T--C----------A---------------------------G-C---A-------------------A--T-----------------------------------C--------A-----------A-----------G-----A--------------------- 4437
H.BE.93.VI997 --T----T--------A---------------------------G-C---A-------------------A--------------------------------------C--------A-----------A-----------G-----A--------------------- 4372
H.CF.90.056 --T----C--------A---------------------------G-C---A-------------------A--------------------------------------C--------A-----------A---------G-G-----A--------------------- 4395
H.GB.00.00GBAC4001 --TT------------A---------------------------G-C---A-------------------A--T--------------------------------------------A-----------A-----------G-----A--------------------- 4566
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -C-T----------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------A-----G-----A--------------------------A--C--------- 4242
J.CM.04.04CMU11421 --------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------------G-----A-------------T-----------RAS----------- 4554
J.SE.93.SE9280_7887 --------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-C------------------------------G--C--------A-----G-----A--------------------------A------------ 4362
J.SE.94.SE9173_7022 -C------------------------------------------G-C---A-------------------A--G-----------------------------------C--------A-----G-----A--------------------------A------------ 4363
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------------------------------------G-A---A---------------------------------------------------.....T-C--------G-----G-----A--------------------T------------------ 4240
K.CM.96.96CM_MP535 --TT---C--------A---------------------------G-A---A----------------------A-----------------------------------C--C-----A-----G-----A--------------------T------------------ 4244
01_AE.AF.07.569M ---T---C------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------A-----------A--------------------T------------------ 4254
01_AE.CN.09.1119 --------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-------G---------------------------C--------------------A--------------------------------------- 4282
01_AE.HK.04.HK001 -------------------------C------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------------------------A--------------------- 4410
01_AE.JP.x.DR0492 --------------------------------------------G-C---A-------------------A--G-----------------------------------C--------T-----------A--------------------------------------- 5060
01_AE.TH.04.BKM --------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----G-----A--------------------------------------- 5000
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --------------------------------------------G-----A-------------------A--A-----------------------------------C------------------------------------------------------------ 4469
01_AE.TH.90.CM240 --------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--------------------------------------- 4622
01_AE.VN.98.98VNND15 --------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--------------------------------------- 4303
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ---T----------------------------------------G-----A-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-----------------A-----------C--------- 4419
02_AG.ES.06.P1261 ---T----------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-------------T---A--T----A------------- 4485
02_AG.FR.91.DJ263 -------------------------C------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C--G-----T-----G-----A-----------------A-------AA------------ 4396
02_AG.GH.03.03GH181AG --------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----------A-----------------A-------A------------- 5072
02_AG.LR.x.POC44951 -----C--------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-------------T---A---C----------------- 5043
02_AG.NG.x.IBNG ---T----------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-----------------A--------------------- 4573
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------T--------A---------------------------G-C--CA-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----G-----A------------A----A---C----------------- 4245
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---T----------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--T-----------------------------G-----C-----T-----G-----A-------------T---A--------------------- 4245
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--T-----------------------------G--C--------T-----------A-----------------A-------A------------- 4238
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---T------------------------------A---------G-----A-------------------A--A-----------------------G--------G--C----AC--T-----------A--------------------------------------- 4274
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------------------------------------G-A---A-------G-----------A--A--------------------------------G--C--C-----T--C--------A--------------------T--------C-----C--- 4414
05_DF.BE.x.VI1310 -C-T----------------------------------------G-C---G----------------------A--------------G--A--------C--------C--------A-----G-----A--------------------------------------- 4430
06_cpx.AU.96.BFP90 ---T----------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------A-----G-----A--------------------------A------------ 5076
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------------------------A---------G-C--CAGC--------------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------A---C--------- 4380
08_BC.CN.06.nx2 ---T---TT-----G--C----CC--------T-A---------G-CA-CA-------------------A--A-------T-------------------T----------------------G-----A-----G--G-T----G-A-------A---C-------C- 4982
09_cpx.GH.96.96GH2911 -C------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------G--C----A---T-----G-----A---------------------------C----------- 4250
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---T------------------------------A---------GGC--TA----------------C--A--A-----------------------------------A--C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A---C--------- 4427
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------------A---------------------------G-C-----------------------A--A--------------------------------G--C--------T---------A-A--------------------------------------- 4412
12_BF.AR.99.ARMA159 ---T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------CG-------A-----G-----A--C--------------------------C--------- 5053
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---T----------------------------------------G-C---A-------------------A--G-----------------------------------C--------A-----------A--------------------------A------------ 4453
14_BG.ES.05.X1870 ------------------------------T-------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----------G-----------A--------------------- 4515
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 CC...---------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--------G------------------------------ 4444
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------------------------------------G-----A-------------------A--------------------------------------C--------T-----G-----A----------G---------------------------- 4411
17_BF.AR.99.ARMA038 ---T---------------C-----C------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A--------------------------------------- 4262
18_cpx.CU.99.CU76 --------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------G--C--C-----A--T--G-----A--------------------------------------- 4353
19_cpx.CU.99.CU7 -----------TC---C---------------------------G-C--CA-------------------A--A-----------------------------------C--------------------T--------------------------A------------ 4274
20_BG.CU.99.Cu103 --------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G--------------------------------- 4514
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------------------------T---A---------G-----A-------------------A--------------------------------------C--------T-----G-----A-------------T---A--------------------- 4253
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----G---------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A-----------------A-----------G--------- 4256
23_BG.CU.03.CB118 --------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------G-----------C-G--AC--A-----------A-----G-----G--------------------------- 4491
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------------------------T---A---------G-C---A-------------------A--------------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G---------------------C----------- 4499
25_cpx.CM.02.1918LE ---T------------C---------------------------G-----A----------------------A--------------------------------G--C--------A-----------A-----------G--------------------------- 4256
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---T----------------------------------------G-----A-------------G-----A--A--T--------------------------------C--------T-----G-----A-----------------A--T---C-A------------ 5053
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------C-----------------------A---------G-C---G----------------T--A--G-----------------------------------C--------A-----G-----A-----------G---------C---AAC----------- 5039
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------C---------------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C-----------------------------------------------A--------------------- 4414
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---T----------------------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A--------------------------------------- 4449
31_BC.BR.04.04BR142 ----------------------------------A---------G----TA----------------C--A--A---------------------------C----------C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A---C--------- 4520
32_06A1.EE.01.EE0369 ----T---------------------------------------G-C---A----------------T--A--A--T-----------------------------G--C--------A-----G-----A-----------------A--------A--G--------- 4683
33_01B.ID.07.JKT189_C --------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----------A--------------------------------------- 4349
34_01B.TH.99.OUR2478P --------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--------------------------------------- 4250
35_AD.AF.07.169H --------------------------------------------G-------------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G--------T------------------------------------ 4248
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A---------------------------A----------- 4253
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------------------T-----------A------------------------C-------------- 4238
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---T---------------C-------T--C-------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A--------G--------A--------------------- 4471
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------------------------------------G-C--------------------------T--------------------------------------C-----A--------------------------------------------------- 4525
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------------T-------------G-----G-------------------A--A--------------------------C--------C--------A-----G-----A-------------T------T----A------------- 4531
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C-----------------------------------G--------------------------------- 4586
43_02G.SA.03.J11223 --------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--T-----------------G-----G--------C--------A-----G-----A-----------------A--------------------- 4573
44_BF.CL.00.CH80 ---T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A-----------------------------C--------- 4490
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------------------------------------G-C---A----------------C--A--A-----------------------------------C--------T-----G-------------------T------------------------- 5034
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A--------------------------------------- 4486
47_BF.ES.08.P1942 --------------------------------------------G-C---G-------------------A--A-----------------------G--C--------C--------A--------------------------------A------------------ 4487
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------------------T-----------A--------------------------------------- 4253
49_cpx.GM.03.N26677 ----------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--T-----------------------------------A-----------G-----A-----G--G--------A-----C-----C--------- 4470
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------------------------------A----G-----A----------------------T--------------------------G-----------------T--------G--A--------------------------------------- 4255
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--------------------------------------- 4362
53_01B.MY.11.11FIR164 --------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--------------------------------------- 4388
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------------------------------------------G-------------------------------T--------------------------------C--------T-----------A--------------------------------------- 4450
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------------------------------------------G-----A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--------------------------------------- 4358
O.BE.87.ANT70 --TT----N----C--A--------C--------A---------G-C--TA-C-----------G---C-------G-----------G--A--------C-----------GG-A-----T--G-----A--------G--G-----A--A--C--A--G--------- 5102
O.CM.91.MVP5180 --TT------CA-C-----------C--------A--T------G-C--TA-------------G---C-A-----G-----------G-----------C-----------AG-A-----T-----G--A-----------G-----A--A--C--A------------ 5077
O.CM.98.98CMA104 --TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-A-----G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A-----------G-----A--A--C---C----------- 4534
O.FR.92.VAU --TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A-----------G-----A--A--C--------------- 4614
O.SN.99.99SE_MP1299 --TTT-----------A----A---C--------A---------G----TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--G-----A-----------G-----A--A--C--AC----------- 5101
O.US.10.LTNP --TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--G-----A--------G--G-----A--A--C--A------------ 5023
O.US.97.97US08692A --TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G--CC-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A-----------G-----A--A--C--A------------ 4499
N.CM.02.DJO0131 --TT---G--------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-A--T-----------C---C-T--G--------A--A------------------ 4554
N.CM.04.04CM_1015_04 --TT----G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--G--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A------------ 4553
N.CM.06.U14842 --TT----G---------------------T---A---------G-C--TA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A------------ 4555
N.CM.95.YBF30 --TT----G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----T--------CG-G--T-----------C---C-T--G--------A--A------------------ 4642
N.CM.97.YBF106 --TT----G------------R------------A---------G----TA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----G-----C---C-T--G--------A--A-----A------------ 4640
N.FR.11.N1_FR_2011 --TT----G-------------------------A---------G-C--CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----------C---C-C--G--------A--A--------------C--- 4449
P.CM.06.U14788 --TT-----------------A---C--------A---------G-C--TA----------------G-CA-----G-----------------------C--------C--AG-A--T--T--G-----C--T--G-----------A--A-----AA----------- 4519
P.FR.09.RBF168 --TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C---T--G-----------------------C--------C--AG-A--T--T--------C--T--G-----------A--A--C--A------------ 5083
CPZ.CD.06.BF1167 --TTT---C----------------C-----T------TCA---G-C---G-G--------------CCGT-----G-----------------------C---A-G--GGGAGAA--A--C--------A--------G--G--T-----T--A-A------------- 5150
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --TT----------C-A--------C--------A-------A-G-----A----------------G--A-----G--------------------G-----T------C-GGAC--A--------G-----T-----G-----T-----A------------------ 4590
CPZ.GA.88.GAB1 --TT----G-------A-----------------A---------G-C---A-------------G----CCT-A--G-----------------------G--C--G---C-AG-G--AC----G-----A--------G-----------------A------------ 5109
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --TT----G----------------------T------GC----G-C--GA-------G--------GCG---A--G--------------A--------T---A----GGG-GAG-----C--------A--C-----G--------A--A--C-AA--A--------- 4689
CPZ.US.85.US_Marilyn --TT----G----------------C------------------G-----A----------------C--A--T--G--------------------------CA-G--A--CGAG--GG-T--------A--C--------------A--T--A-AA--C--------- 5108
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B.FR.83.HXB2 CAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGATT..AGAACATGGAAAAGTTTAGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTCATCCA...AGAATAAGTTCAGAAGTACACATCCC 5213
Vif __R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I_##_R__T__W__K__S__L__V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__H__P__.__R__I__S__S__E__V__H__I__P
Pol _Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__##*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------------------------G------------------..-----------C--------------T------C--A-A---AA----A-A-AAAAG----C--------------T-------AGGA-----...-A-G----C----------------- 4421
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---------------------------G-------------A----..---------C-C--------------T---------A-C---AA--------AA-AG----G----------------------AGA------...-A-G---------------------- 4418
A1.ES.06.X2110 ---------------------------G------------------..---------C-C--------G---T-T-----AC--A-C---AA------A-AAAAT----G-----A--------T-----A-AGGA-----...-A-GY--------------------- 4451
A1.IT.02.60000 ----------------------------------------------..-A---------C--------------T-----A---A-C---AA---------A--G-----G-----------------C---AGG------...-A-G---------------------- 5218
A1.KE.06.06KECst_001 ---------------------------G------------------..-----------C--------------T-----------C---AA---G--C-AAAAT---GG------------------CT--AGG------...-A-G---------------------- 4410
A1.RU.11.11RU6950 ----------------------------------------------..-----------C--------------T-----------C---AA---------A-AG---CG----------------------GGG------...---G---------------------- 4737
A1.RW.07.pR463F ---------------------------G------------------..-----------C--------G---T-T---------AGA---AA--------AAC-T-----------------T---------AAC------...-A-G---------------------- 5228
A1.SE.95.SE8538 ---------------------------G------------------..-----------C--------------T---------A-C---AA------A-AAAAT-------------------T-------AGG------...-A-G---------------------- 4412
A1.TZ.01.A341 ---------------------------G--------A---------..-----------C--------------T-----------C---AA--------ACA-------G-------------T------TAGG------...-A-G---------------------- 4415
A1.UA.01.01UADN139 ---------------------------G------------------..--R--------C--------------T-----------C---AAA--G-----AAAG---G------A----------------ATAA-----...-A-G----C----------------- 4412
A1.UG.07.p191845 ------------------------------------A---------..---------C-C------------T-T--C--------C---AA------A-AAAAT---CG--------------T-------AGG------...-A-G---------------------- 5249
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------------------------------------------..-----------C---C----------T--C--A---A-C--TAA--------A---T---------------------------AGG------...-A-G---------------------- 4654
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------------------------G------------------..-----------C---C----------T-----------G---AA---------A-AG-----C---------------------AGA------...---G---------------------- 4553
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------------------------G------------------..-----------C--------------T---------A-----A---------AA-AG-----C--C--G-------T-------AGA------...-A-G---------------------- 4412
A2.CY.94.94CY017_41 ---------------------------G------------------..-----------C--------T-----T---------A-----A---------AA--T---G-C----A----------------AGAA-----...-------------------------- 4570
B.AR.04.04AR143170 ----------------------------------------------..---G--------------------------------A----------------A--C--------------C------------AG------G...-------------------------- 4414
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------------------------R---------------..------------------------------------RY----A---------AA--------C--C---------------------------...---G---------------------- 4424
B.BO.09.DEMB09BO001 ---------------------A------------------------..-A-------C-C--------G------------C--A-----AA--------A-------G------T----------------A--A-----...---G----------------T----- 4582
B.BR.06.06BR1119 -----------------------------------------A----..-----------C-----------------C---C--A-A---AA--------AA------G------A------T---------A--A-----...-------------------------- 4630
B.CA.07.502_1191_03 ----------------------------------------------..------------------------------------A-----AA--------AC--------------------------C------------...-A------------------T----- 4640
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ----------------------------------------------..--------------------------------AC--------A-----A-----AA-----C--------------------A-A--------...-------------------------- 4439
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------------------------------------A----..-AT---------------------T----C------A-A---------------AA-----C----------------------T--------...------------------T------- 4585
B.CO.01.PCM001 ----------------------------------------------..-----------G--------G--------C------A-----AA--------A---T---------------------------A--------...-A------------------------ 4418
B.CU.99.Cu19 ----------------------------------------------..---------C-C-------------------A----A----CAA-------GAAA-----G------A----------------AT-A-----...-----------------------T-- 4760
B.CY.09.CY266 ------------------------------G---------------..---------C-T---A--------T-T---------------AA--------A-AA----G-C----A----------------A--A-----...--G-----------------T----- 4430
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------------A------A------------------------..--C------------------------------C--------AAA-G----CA-------------------------------AA---C---...-------------------------- 4451
B.DK.07.PMVL_011 ----------------------------A-----------------..-----------C--C---------------------A-A-------------A-AA----G-----------------------AT-------...-A------------------------ 4578
B.DO.05.05DO_160884 ---------------------------G------------------..------------------------------------A-----AA----------------A-------------------C------------...-A-G---------------------- 4424
B.ES.09.P2149_3 ------------------------------G---------------..-----------C---A--------------------------AA--------A-------AG-----A--------------A----------...---G--R------------------- 4669
B.FR.08.DEMB08FR002 ----------------------------------------------..---------C-C-----------------C------------A---------A-AA-----GC----A--------------A----------...---G---------------------- 4575
B.GE.03.03GEMZ004 ----------------------------------------------..-----------C------------------------A-----AA-------GCA------G----------------------TA--A-----...----C--------------------- 4409
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------------------------..---G-------G--------------------------------A-------A-A----------------------------TA--------...-----------------------A-- 4414
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------------------------------------------..-----------C--------------T---------------A---------AA-----------C---------------------------...-A------------------------ 4421
B.JP.05.DR6538 ----------------------------------------------..--G---------------------T-----------------A-A---A--GAAA-----G-------------T--------TA--------...-A------------------------ 5217
B.KR.07.07KYY4 ----------------------------------------------..------------------------------------A-----AA--------A--A----A-C----A----------------AT-------...----A------------G-------- 4879
B.NL.00.671_00T36 ----------------------------------------------..------------------------T-----------AGG-------------AAAA---------------------------TA--------...--G----------------------- 4778
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------------------------------------------..--C---------------------------------AA----AA-------CA---G---------------------------A--------...------------------AT------ 4680
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------------------------------------------..--------------------------------A---------AA--------AA------A-G----A------------------YA-----...-----------------------M-- 4421
B.RU.11.11RU21n ----------------------------------------------..-----------C--------------------AC--------AA---------T------G----C-A----------------AGGA-----...--------------G----------- 4784
B.TH.07.AA040a_WG11 ----------------------------------------------..-A------------------------------A---A-------A-------A---C---C------A---------C--T--T---------...-A---------G-------------- 4565
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------------------------------------------..---G----------------G------------C--A-----AA--G---C---------------------------------A--------...-------------------------- 4433
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------------------------G------------------..---G-----------C----------T---------A-----AA--------AA------C------A---------------TA--------...-------------------------- 5214
B.UA.01.01UAKV167 ----------------------------------------------..-----------C------------------------A-----------------AA-----G-----A----------------A--A-C---...----C---------------T----- 4439
B.US.11.ES38 ----------------------------------------------..--G---------------------------------------A----------------------C--G--------------TA--------...--------C--------T-------- 5148
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------------------------------------------..-----------C------------------------------A---------A--AC----G----------------------A--A-----...----C---C----------------- 4415
B.VE.10.DEMB10VE001 -----------G----------------------------------..----A----GT---CA--------T----------CA-----AA---------CA-----C------A----------C-----A--A-----...-------------------------- 4565
B.YE.02.02YE507 -----------------------------C----------------..----------T---------------------A---A-----AA----------------G-G---------------------A--A-----...---G----C-----------A----- 4430
C.AR.01.ARG4006 -------------C--------------------------------..---G-------T-----------G-----C------A-----AA---------A-------A------------T---------AGA------...-A-G----------------T----- 4397
C.BR.07.DEMC07BR003 -------------C---------------------------A----..-----------T-----------G--T--C------A----CAA--G---C-A--------A------------T---------AGA------...-A------------------T--T-- 4545
C.BW.00.00BW07621 -------------C-------------G-------------A----..-----------C--------------T---------------AA--G---A-AT-----------C--------T---------AGA------...-A-T-------------------T-- 4566
C.CN.98.YNRL9840 -------------C--------A----G-------------A----..--G--------T------------------------A-C---A---GG----AT------C----C--------T-----C---AGA------...-A-G---------------------- 4397
C.CY.09.CY260 -------------C-------------G-------------A---C..-----------T------------------------------AA--------AT-----------C--G-----T---------AGA------...---G---------------------- 4436
C.ES.07.X2118_2 -------------C-------------G--------A---------..--R--------T------------------------A-----A---G------T-----------C--------T---------AGA------...-A-G-------------------A-- 4629
C.ET.02.02ET_288 -------------C-------------G-------------AA---..---G-------T------------------------A-----A---G-----AT--------G----A------T---------AGAA-----...----C--------------------- 4415
C.GE.03.03GEMZ033 -------------C-------------G------------------..----A------C-----------G------------------AA--G------T--------C--C--------T-T-------AGA------...-A--C--------------------- 4394
C.IL.98.98IS002 -----------------------------------------A---C..-----------T-----------G-----------CA-----AA--G-----A------------C--------T-----G---AGA------...-A-G---------------------- 4547
C.IN.03.D24 -------------C-------------G-------------A----..-A---------T-----------G------------A-----AA--G-----A------------C--------T---------AGA------...-A-G---------------------- 5249
C.KE.00.KER2010 -------------C-------------G------------------..-----------T-----------G---------C--A-----A---G------T--G--------C--------T-T-------AGA------...-A-G-------------------A-- 4394
C.MM.99.mIDU101_3 -------------C-------------G-------------A----..-----------T------------------------A-C---A---G-----A------------C--------T-----C---AGA------...-A-G---------------------- 4564
C.MW.93.93MW_965 -------------C----------------G---------------..-----------T-----------G------------------A---GG---GAT--------C--C-----C--T---------AGA------...-A-G---------------------- 4400
C.SN.90.90SE_364 -----------G-C-------------G-------------A----..-----------T-----------G------------AC----A---G-----A---------------------T---------AGA------...-A-G---------------------- 4382
C.SO.89.89SM_145 -------------C-------------G------------------..-----------T-----------G------------A-----AA--G------T-----------C--------T---------AGA--C---...-A-G-------------------A-- 4434
C.TZ.02.CO178 -------------C--------------------------------..-----------T-----------G------------------A---G------T--------C--C------------------AGG------...-A-G---------------------- 4394
C.US.98.98US_MSC3018 -----------C-C-------------G------------------..-----------T-----------GT-----------------AA---G----AT--------C--C--------T---------AGA------...-A-G-----------A---------- 4388
C.UY.01.TRA3011 -------------C-------A------A------------AA---..-----------T-----------G-----C--------C---AA--G------T-------A------------T---------AGA------...-A------C--------G-----T-- 4384
C.YE.02.02YE511 -----------G-C-------------G------------------..-----------T--C---------------------A-----A---G------T--------------G-----T---------AGA------...-A-G---------------------- 4388
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -----------G-C-------------G------------------..-----------T-----------G--T---------A-----AA--G-----A------------C--------T-T-------AGA------...-A---C------------T------- 4553
C.ZM.02.02ZM108 -------------C-------------G-------------A---C..---G-------T-----------G--T---------A-----AA--G-----AT-----------C-A------T---------AGAA-----...-A------------------------ 5182
D.CD.83.ELI ----------------------------------------------..-A----------------------------------------AA--------ACA-------------------------------C--C---...-A------------------------ 4759
D.CM.10.DEMD10CM009 ------------------------------G---------------..--G-T-------------------------------A-C---AA----A--GCA--------------------------T--------C---...-A---------------G-------- 4588
D.CY.06.CY163 ----------------G-------------G---------------..------------------------T-----------AAA---AA-------GCA--------------------------T-A--A---C---...-A---------------G-------- 4421
D.KE.97.ML415_2 ----------------------------------------------..-----------G--------------T------C--A-----AA-C-----C-A--------G-------------T-------AGG------...-A------------------------ 4679
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------------------------..-AT---------------------T-----------A-----AA---------A------G-------G-----------C---AA-------...--------C----------------- 5172
D.SN.90.SE365 ----------------------------------------------..-A----------------------------------------AA-------CAA--G----G-----A------------C--------C---...-A---------------G-----T-- 5230
D.TD.99.MN011 ----------------G-----------------------------..-AC---------------------T-------------G---AA-G------AA--------------------------T--------C---...-A---------------G-------- 4437
D.TZ.01.A280 ---G------------------------------------------..------------------------------------------A-------GCAA--------G-----------------C----A---C---...-A---------------------T-- 4414
D.UG.08.p191859 ----------------------------------------------..--T---------------------T-T--C--AC--A-----AA--G----CAA--------G-----------------CT-TTTCA-C---...-A------------G----------- 5231
D.YE.02.02YE516 ---------------------------G------------------..-AC---------------------------------A-----AR-G------AA--------------------------T--------C--C...-AG--------------G--T----- 4424
D.ZA.90.R1 ----------------------------------------------..-AC---------------------T----C---C--------AA---G----AA--------------------------C-----C------...-A------------------------ 4559
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------------------------G--------A---------..-AC--T------------------T--------A--------AA------C--A-A------------------T---------AGGA-----...--------------------T----- 4316
F1.AR.02.ARE933 ---------------------A-----G------------------..-AC---------------------T--------C--------AA------C-AAAA--------------------T-------AGG------...---G---------------------- 4507
F1.BE.93.VI850 ----------T----------------G------------------..-AC---------------------T-T---------------AA------C-AA-------C--------------T-C-----AGG------...---G---------------------- 4553
F1.BR.07.07BR844 ---------------------------G--G---------------..-AC---------------------T-----------A-C---AA------C--AA-----G---------------T-C-----AGA------...---G---------------------- 4994
F1.CY.08.CY222 ---------------------------G------------------..-AC--G------------------T--------C--A-----AA--------AAAAT-----------------T-T-------AGG------...-A------------------------ 4406
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---------------------------G------------------..-A------------------C---T-----------------AA------C-ACAA----G-------G-------T-------AGG------A..-A-G---------------------- 4550
F1.FI.93.FIN9363 --------------C------------G------------------..-AC---------------------T--------C--------AA------C-AAA---------------------T-------AGA------...-A------------------------ 4542
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------------------------G------------------..--C---------------------T--------C--------AA------C-AAAAT-----------------T-T-C-----AGG------...-A------------------------ 4415
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------------------G------------------..-AC---------------------T--------C--A-----AA------C-AAAA-----C------------T-T-------AGG------...---G---------------------- 5237
F1.RU.08.D88_845 ---------------------------G------------------..-AC---------------------T-----------------AA------C-AA----------------------T-------AGG------...-------------------------- 4672
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------------------------------------C--------..-----------C------------------------------AA--------AA--------------------------G----GG------...---G----------------T----- 4560
F2.CM.97.CM53657 ---------------------------G------------------..-----------C--------------T---------------A---G-----AA------------------------------AGG------...---G----C----------------- 4403
G.BE.96.DRCBL ---------------------------G------------------..-----------C---C----G-----T---------A-----AA--------AA--C--------------------------TAGG--C---...-A-G---------------------- 5170
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------------------------G------------------..-----------C--C-----------T-----------C---AA--------AA--C--------------------------TAGG------...-A-G----------------T----- 4594
G.CN.08.GX_2084_08 ---------------------------G------------------..-----------C--------------T---------------AA--------AA------------------------------AGA--C---...---G----------------T----- 4453
G.CU.99.Cu74 ----------------C----------G------------------..-----------C--------------T-----------C---AA--------AA-AC----GG---------------------AGA------...-A------------------------ 4817
G.ES.09.X2634_2 ---------------------------G------------------..-----------C--------------T-----------C---AA--------A---C---------------------------AGG------...-A-G---------------------T 4696
G.GH.03.03GH175G ---------------------------G------------------..-----------T--------------T---------A-----AA--------AA--C-------------G-------------AGA------...-A-G---------------------- 5253
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------------------------G------------------..-----------C--------------T---T-------C---AA---------A--C-------------------T-------AGG------...-A-G---------------------- 4613
G.NG.09.09NG_SC62 ---------------------------G------------------..-A---------C---C----------T------C--A-C---AA---------AAA-----C----------------------AAA--C---...---G-------------------T-- 4405
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Pol, Gag-Pol, and p31 integrase end
B.FR.83.HXB2 CAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGATT..AGAACATGGAAAAGTTTAGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTCATCCA...AGAATAAGTTCAGAAGTACACATCCC 5213
Vif __R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I_##_R__T__W__K__S__L__V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__H__P__.__R__I__S__S__E__V__H__I__P
Pol _Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__##*_
G.PT.x.PT3306 -------------G-------------G------------------..-----------C--------------T---------A-C---AA--------AA--C-----------G---------------AGG------...-A-G---------------------- 5153
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------------------G------------------..---------C-C-----G--------T-----------C---AA---------A--C-------------C--------C----AGG------...---G---------------------- 4610
H.BE.93.VI991 ---------------------------G------------------..-A---------C--C--------G--T---------------AA--------AAAA----G-------------T--------TA--A-C---...-AG-C--------------------- 4602
H.BE.93.VI997 ---------------------------G------------------..-AC-A---------C--------GT-----------A-----AA--------ACA-----G-------------T-----C------------...--G----------------------- 4537
H.CF.90.056 ----------------------------------------------..-AC-----------C--------GT--------C--A-----A----------A--------------------T-T-------A--------...--G----------------------- 4560
H.GB.00.00GBAC4001 ---------------------------G------------------..-AT-----------C--------GT-T------C--A-----AA--------A--AT-----------------T-T-------A--------...-AG--------------------T-- 4731
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------------------------G------------------..-AT---------------------T--------C--AA----AA---------AAA----C-------------------C---AA-------...-A-G----C----------------- 4407
J.CM.04.04CMU11421 ---------------------------G--------R---------..-AT-----------Y--------GT-T--Y--RC--R-----AA---------AA-----C-Y-----R--Y--------C---AA-------...-A------C----T---RT----Y-- 4719
J.SE.93.SE9280_7887 ---------------------------G------------------..-AC--------------------GT--------A--------AA---------AAA----C-G-----G-----------C---AA-------...-A------------------------ 4527
J.SE.94.SE9173_7022 ---------------------------G------------------..-AC--------------------GT--------A--------AA---------ACA----C-G-----------------T----G-------...-A------------------------ 4528
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------------------G------------------..-AT--T------------------T-----------------AA---G----ACA-----CG------------------C---AA-------...-A------------------------ 4405
K.CM.96.96CM_MP535 ---------------------------G------------------..-AT--T------------------T--------C--A-----AA--------ACC------A----------------------AGG------...-A------------------------ 4409
01_AE.AF.07.569M ---------------------------G------------------..-----------C---C----------T--C-A----A-C---AA--------AAAAG---C-------------T----------AGA-----...-AGG----------------G----- 4419
01_AE.CN.09.1119 ---------------------------G------------------..-A---------C---C----------T-----------C---AA--------AAAA-----C------G-----T----------AG------...-AGG----C-----------T----- 4447
01_AE.HK.04.HK001 ---------------------------G------------------..-----------C--------------T-----------C---AA--------AAAAG----A------------T----------AG------...-AG-----C----------------- 4575
01_AE.JP.x.DR0492 ---------------------------G-----------------C..-----------T--------------T--C--------C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG------...-AGG-G--------------T----- 5225
01_AE.TH.04.BKM ---------------------------G--------A--------C..-----------T---C----------T---------A-C---AA--------AAAAG-----------------T--------T-AG------...-AGG----------------T----- 5165
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---------------------------G------------------..-A---------C---C-------G--T-----------C---AA--------AAAAG---G-------------T----------AGA-----...-AGG----------------T----- 4634
01_AE.TH.90.CM240 ---------------------------G------------------..-----------C--------------T---------A-C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG------...-AGG----C-----------T----- 4787
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------------------------G------------------..-----------C--------------T---------A-C---AA--------AAAAG----G------------T----------AG------...-AGG----------------T----- 4468
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ---------------------------G--G-----------A---..-----------C-----------G--T-----------C--TAA--G-----AA--T---G---------------T------TAGA------...-------------------G------ 4584
02_AG.ES.06.P1261 --A------------------------G--------------A---..-----------C--------------T------C----C--TAA--------A--AC-------------------------CTAGG------...-A-G---------------------- 4650
02_AG.FR.91.DJ263 ---------------------------G------------------..-----------C--------------T---------A-C--TA---------A-AAT-------------------T------TAGG------...-A-G---------------------- 4561
02_AG.GH.03.03GH181AG -------------G-------------G------------------..-----------C--------------T--------CA-C--TAA------A-AA--T--------------------------TAGG------...-A-G---------------------- 5237
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------------------G------------------..-----------C--------------T-----------C--TA---------A--AT--------------------------TAGG-----T...-A-G-------------------T-- 5208
02_AG.NG.x.IBNG ---------------------------G------------------..-----------T--------------T-----------C---AA--------A---T-------------------T------TAGG------...-A-G--T------------------- 4738
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------------------------G--G-----A---------..-----------C--------------T-----------C--TAA-------CACC-T--------------------------TAGG------...-A-G-------------------T-- 4410
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------------------------G--------------A---..-----------C--------------T--C------AAC--TAA--------A--AT--------------------------TAGA------...-A-G-------G-----------T-- 4410
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---------------------------G--------------A---..-----------C--------------T---------A-C--TAA--G---------T---G----C-----------------TAGG--C---...-A-G----C----------------- 4403
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------------------------------..-----------C--------------------A---A-----AA----------------G------A----------------AGGA-----...-------------------------- 4439
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------A--------------G-------------A----..-----------C---C----G-----T---------------AA--------AA-----A--C--------------------TAGG--C---...-A-G----------------T----- 4579
05_DF.BE.x.VI1310 ---------------------------G------------------..-AC---------------------T--------C--------AA--------ACA------G--------------T------TAGAA-----...-------------------------- 4595
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------------------------G------------------..-AT---------------------T--------C--A-----AA--------AAA-----AA------------------C---AA-------...-A---------------------A-- 5241
07_BC.CN.98.98CN009 -------------C-------------G-------------A----..-----------T------------------------------A---G-----AT-----------C--------T-----C---AGA------...-A-G---------------------- 4545
08_BC.CN.06.nx2 ---C---------C-------------G-----G-------A----..-----------T----------T---TG--T-------C-A-AC--G-----ATC------C-A-C------TTT-----CC--AGA------...TA-G---------------------- 5147
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------------------------G------------------..-AT---------------------T--------C--AC----AA--------AAA-------------------------T---AA-------...-A------C----------------- 4415
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------------C-------------------------------C..-----------T-----------G------------------A---------AT-------C------------T---------AGA------...-A------------------------ 4592
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------------------G------------------..-----------T--------------T---------A-C---AA----A---ACA-G---AGG-----------------G---AGA------...---G----C----------------- 4577
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------------------G------------------..-AC--------------------GT--------C--------AA------C-AAA---------------------T-------AGG------...---G---------------------- 5218
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------------------------G------------------..-AT---------------------T--------C--------AA-------G-AA-------------------------C---AA-------...-A------------------------ 4618
14_BG.ES.05.X1870 ---------------------------G------------------..-----------C---A----------T--------CA-C---AA--------AA--C----C-----A----------------AGG------...-A-G---------------------- 4680
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------------------------G------------------..-----------C---C----------T-----------C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG------...-AGG----C---C-------T----- 4609
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------------------G------------------..-----------T-----------G--T---------------AA--------AA-AT----GC---------------------ATAA-----...---G----------G----------- 4576
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------------------G------------------..-AC---------------------T-------AC--------AA-C--A-C-AAA-----G---------------T-------AGGA-----...---G---------------------- 4427
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------------------G------------------..-----------C---A----------T-----------C---AA--------AAAAT--------------------------TAGA------...-A-G----C----------------- 4518
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------------G------------------..-----------T--------------T---------A-C---AA--------ACAA----G-----------------------AGGA-----...-AGG---------------------- 4439
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------------------G------------------..---------C-C--------------T-----------C---AA--------AA--C----GG-------------T-------AGA------...-A-G----C--------G-------- 4679
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------------------------------..-----------C--------------T---------A-----AA---------AA-G-----C---------------------AGA------...---G-G-----------------T-- 4418
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------------------G--------------A---..-----------C--------------T-----------C---AA---------A--T---------------------------AGG------...-A------------------------ 4421
23_BG.CU.03.CB118 ---------------------------G------------------..---------C-C--------------T--Y-A----A-C---AA--------AA--C----G-----A------------G---A--A-----...--G-----C--------------A-- 4656
24_BG.ES.08.X2456_2 --A------------------------G------------------..-----------C--------------T---------A-C---AA--------AA-AC----GG-----G-------T-------AGA------...-A-G----Y--------G-----T-- 4664
25_cpx.CM.02.1918LE ---------------------------G------------------..-AT---------------------T--------C----C---AA--------AAAA------C----------------------A-------...--------C----------------- 4421
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------------------G------------------..---------C-C------------T-T---------AGG---AA------C-AA--G---C-G---------------------AGG------...-A-G---------------------- 5218
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------G---------------G------------------..-ATG--------------------T--------C--AAG---AA--------AA------CA------------------C----A-------...-A------C----------------- 5204
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------------------------------------..-----------C------------------------A-----A---------A-AA----G-G----A----------------A--------...---G---------------------- 4579
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------------G------------------..-AC-----------------G---T--------C--A-----AA------C-AAA---------------------T-------AGA------...---G----------------T----- 4614
31_BC.BR.04.04BR142 -------------C-------A-------------------A---C..-----------T-----------G-----C------A-----AA--G------T-------C-----A------T---------AGAA-----...-A------------------------ 4685
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------------A-----T---G------------------..-AT--------------G------T--------C--A-----AA--------AAAAT-----------------------C----AC------...-A------------------------ 4848
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------------------G----G-------------A----..-A-------C-C--------------T---G-----A-C---AA--------AA--G-----------G-----T----------AG------...-AGG----------------T----- 4514
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------------------------G------------------..-----------T--CA----------T-----------C---AA--------AAAA------------------T--------T-AG------...-A-G---------------------- 4415
35_AD.AF.07.169H ---------------------------G------------------..-A---------T-----G--------T---------A-C---AA--------AA--T---G-----------------------AGGA-----...---G----------------A----- 4413
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------------------G------------------..-----------T-----------G--T------C--A----TAAA-C-----AA-AT---------------------------AGA------...-A-G-------------------T-- 4418
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------------------A-----G------------------..-----------C--------------T------C--A-A---AA--------AA--C---------------------------AGGG-----...---G---------------------- 4403
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------------------G------------------..-AC--------------------GT--------C--------AA------C-AAA------G-----A--------T-------AGGA-----...---G---------------------- 4636
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------------------------G------------------..-AC-----------C-----C---T--------C--------AA--------A--AG---------------------------A--------...-------------------------- 4690
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------------------------------------..------------------------------------A-----A---------ACAA------C---------------A-----A--------...-A------------------------ 4696
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------------------------------------..-----------C------------------------------AA--------A--------A----------------------A----C---...-A------------------------ 4751
43_02G.SA.03.J11223 ------------A--------------G------------------..-----------C---Y----------T-----------C---AA--------AA--C---------------------------AGGA-----...-A-G---------------------- 4738
44_BF.CL.00.CH80 ---------------------------G------------------..-AC--------------------GT--------C--------AA------C-AAA-----C----C--G-------T-------AGG------...---G---------------------- 4655
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------------------G------------------..---------C-C--------------T-----------C---AA--------AAA-G-------------------------C-AGG------...-A-G--GCAG---------------- 5199
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------------------------G------------------..-AC--T------------------T-----------------AA------C-AAA---------------------------C-AGG------...---G---------------------- 4651
47_BF.ES.08.P1942 ---------------------------G------------------..--C-A---------------T---T-------AC--AC----AA------C-AAAA------C---C---------T-------AGG------...-A------C---A------------- 4652
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------------A-----G------------------..-----------C-----------G--T-----------C---AA--------AAAAG----G------------T----------AGA-----...-AGG----------------T----- 4418
49_cpx.GM.03.N26677 -------------C-------------G------------------..-----------T-----------G---------C--A-----A----------T-----------C--------T---------AGA------...-A-G---------------------- 4635
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------------------G------------------..-----------C--------------T-----------C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG------...-AGG----------------T----- 4420
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------------------------G------------------..---------C-C---G----------T-----------C---AA---G----AAAAG---G-------------T----------AG------...-AGG----------------T----- 4527
53_01B.MY.11.11FIR164 --A------------------------G------------------..-----------C--------------T-----A-----C---AA--------AA...---G-------------T----------AGA-----...-AGG---------------------- 4550
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------------------------------------------..-A------------------------------A---A-C---AA--------AA------G------A------------T---ATG------...-A------------------------ 4615
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------------------------G------------------..-----------C--------------T---------A-C---AA--------AA--G-----------------T----------AG------...-AGG----------------T----- 4523
O.BE.87.ANT70 ------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-G..-A-G-G-----C--CC----G---T------A---CAGG--TA-A--GA-CGA-AAC----GG--C--------T------TC-AGAA-----...---G-T------AGT---T-T--T-- 5267
O.CM.91.MVP5180 ------------AC----A--A------A-------ACA--AAG-G..-A-G-------C--CC-G--G---T------AA--CA-G--TAA---G--CGC-AAC---CG------G-----T------TC-AGGA-----...-A-G-C-----G-CG--GT-T--T-- 5242
O.CM.98.98CMA104 -------------C----A--A--------G-----ACA--AAG-G..-A-GTG-----C--CC-G--G---T-T----AA--CAGG--TA----G--C-AA-AC----AC--C--------------MTCTAGAA-----...---G-C-------GT---T-T--T-- 4699
O.FR.92.VAU -------------C----A-----------G-----ACA--A-G-G..-A-G-G-----C--CC----G---T------AA--CAGG--TA-A--G--C-C--AT----A-----A------T------TCTATAA-----...--GG-C------AGG---T-T--T-- 4779
O.SN.99.99SE_MP1299 ------------AC----A--A--------G-----ACA---AG-G..-A---G-----C--CC-G--G---T------AA--CAGG--------GA-C--A-AC----A---C-----C--T-T----TCTAGAA-----...---G-C-------GT---T-T--T-- 5266
O.US.10.LTNP ------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-G..-A-G-G-----C--CC----G---T------A---CAGG--TA-A---A-C-AA-AC---CA---C--------T-------CTAGAA----T...-----C------AGT---T-T--T-- 5188
O.US.97.97US08692A ------------AC----A--A--------------ACA--AAG-G..-A-GTG-----C--CC-G--G---T------A---CAGG--TA----GA-C-A--AC----A---C--------T------T-TAGAA-----...-----C-S---WAGT---T-T--T-- 4664
N.CM.02.DJO0131 ----------------G-------------G------CG---A--C..-AG------C-T--C--------G--T-----------G---A-A--G--AGAA--G----A------------T-------CAAA-------...-A------------------T----- 4719
N.CM.04.04CM_1015_04 ----------------G-------------G-----------A--C..--G-T------T--------------T------C----G---AAA--G--A-AA-------A------------T------TCAAGG------...-A--C---------------T----- 4718
N.CM.06.U14842 ----------------G-------------G----------AA--C..--G--------T--C-----------T-----------G---AAA--G--A-CA------CAC-----------T-------CARA---Y---...-AG-A---------------T----- 4720
N.CM.95.YBF30 ----------------G-------------G----------AA--C..--G-A------T--C-----------T-----------G---AAA--G--A-AA-------A------------T-------CA-A---C---...-A------------------T----- 4807
N.CM.97.YBF106 ----------------G-------------G----R-----AA--C..--G--------T--C-----------------------G---AAA--G--A-AA--G----A------------T-------CAAAG------...-AG-C------------R--T----- 4805
N.FR.11.N1_FR_2011 ----------------G-------------G-----------A--C..--G-A------T--C-----------T-----------G---AAA--G--A-AA--G----A------------T-------CAAA-------...-A----G-C-----------T----- 4614
P.CM.06.U14788 ---------------------------GA--CC---AGA--AAG-G..-A-G-C-----C---C-G--T---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A--AAAG-----------G-----T-----G-CAA-C-----T...--G--T-------C---TT-T--T-- 4684
P.FR.09.RBF168 ---------------------------GA--TC---AGA--AAG-G..-A-G-C-----T---C-G--C---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A-A-AAT-----------G-----T-----G-CAGTC-----T...--G--T-------G---TT----T-- 5248
CPZ.CD.06.BF1167 ---G---------CG-G-G--------GA-------A---------..---G-T-----C--CC----------------T---AAGAGTAAAC-TTG--AA-A----AAA-----------T-----T-TAGAC--C--C...----AGG-AGG------G--T--A-- 5315
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------------CA---A-----------------------AG--..-A---C-----T--------G---T-T--------CAGA---AA------A-AAAAT-----C-----------------TG--A-CA-C--T...--G--GGC----C-GA--T-T--T-- 4755
CPZ.GA.88.GAB1 ------------------------------------A---------..-AG--T-----T--------T---T-T-----T---AGG---AAA--G--A--A--T--------C--------T-----TCA----A-----...-A-G-TGC---T---A-------A-- 5274
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------------CA-G-A------ATGA-------A------C--..-----C-----T---C----G-----T-----C-T-ACAA-TAAAT-CTGC-AA-AG---AAA--------C--T-----G-CAGA-GTG---...-A--G-GCAGGG---A-------A-- 4854
CPZ.US.85.US_Marilyn -------------C----A--A-----G--------------AG--..-AGG-T-----T---C-G------T-T--C------AGA---AA--------AA--------C--C--G-----T-----G---A--A----C...---G---A------------T----- 5273
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B.FR.83.HXB2 ACTAGGG...GAT...GCTAGA...TTGGTAATAACAACATATTGG...GGTCTGCATACAGGAGAAAGAGACTGGCATTTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAAAAGAGATATAGCACACAAGTAGACCCTGAACTAGCAGACCAACTAATTCATCTGTATT 5371
Vif __L__G__.__D__.__A__R__.__L__V__I__T__T__Y__W__.__G__L__H__T__G__E__R__D__W__H__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K__K__R__Y__S__T__Q__V__D__P__E__L__A__D__Q__L__I__H__L__Y__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -T-----...---...----A-...A-A---G---G----------...--------G----------A---T-----A--------T--G------------------CT---A---------------A----T-----CT-G-----------------C---C--- 4579
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -------...--G...-----G...--A--GG---G----------...--A----------------A---------C--------T--G------------------C-G--A---------------A----T-----C------------T--------A-AC--- 4576
A1.ES.06.X2110 -----A-...---...----A-...--AA--G---G----------...--------G----------A---T-----A--------T--G------------------CT---AGA-------------A----T-----CT-G-----------------C---C--- 4609
A1.IT.02.60000 -------...---...------...C-A---G---G----------...-----A-------------A---------A--------T--G-----------------AC-G--A--G------------A----------C--G------------------T--C--- 5376
A1.KE.06.06KECst_001 -------...---...------...--A---G-C-A----------...-------------------A---A-----C--------T--G------------------CT--GA--G-----------------T-----C-AG------------------A------ 4568
A1.RU.11.11RU6950 ------A...---...-----G...C-A---G---A----------...---------G---------A---------C--------T--G-----------------AC-GGGA--G------------A----------C--G--G---------------------C 4895
A1.RW.07.pR463F -------...--A...------...--A---G---G----------...--A--------------------T-----G--------T--G--A---------------TT--GA-------A-------A----T------T-G---------------------C--- 5386
A1.SE.95.SE8538 ------A...--G...----A-...--A---G---G----------...--------G----------A---T-----A--------T--G------------------CTG-GA---------------A----T-----C--G------------------A--C--- 4570
A1.TZ.01.A341 -------...---...------...--A---G---G----------...-------------------A---------C--------T--G--A--T------------CT---A---------------A----T-----CA-G---------------------C--- 4573
A1.UA.01.01UADN139 -------...---...-----G...C-A---G---A----------...-------------------A---------C--------T--G-----------------AC-G--A--G------------A----------C--G--G---------------------- 4570
A1.UG.07.p191845 -A-----...--A...---G--...--A---G---G----------...--------GC--------CAT--------A--------T--G------------------CT---A--G------------A----T-----C--G---------------------C--C 5407
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------...---...------...--A---G---G----------...--C-----GC---------A---------C--------T--G-C---------------AC-G--A--------T------A----T-----T---------------------------- 4812
A2.CD.97.97CDKTB48 G---AA-...--G...------...--AA--G---G----------...--------CC---------A---------C--------T--G------------------C-GGGA--G--C--T------A----------T--G--------T-----C---------- 4711
A2.CM.01.01CM_1445MV G-----A...--A...------...--AA--G---G----------...--------CC---------A---A-----C--------T--G------------------C-G--A-AG--C--T------A----------T--G--G-----T-----C---------- 4570
A2.CY.94.94CY017_41 G------...--G...------...A-AA--G---G----------...--------C-T--------A---------C--------T---------------------C----C--G---CAT------A----------T--G--------T-----C---------- 4728
B.AR.04.04AR143170 -------...---...---GA-...G-A---G--------------...-----------------------------------------------------------A---------------------A---------GC---------------------------- 4572
B.AU.04.PS1038_Day174 -------GAT---...----A-...------G---A------Y---...-----------------------A------------------------------------------------------------------A-CM--------------------------- 4585
B.BO.09.DEMB09BO001 ----A--...---...----A-...--AA------A----------...---------G-------------T-----------C------------G-G------------G---A------T----------------GC---------------------GG----- 4740
B.BR.06.06BR1119 -------...A--...AAC-A-...--A------------------...-----------------------------------------------------------A-C--G--------A----------------A-C---------------------------- 4788
B.CA.07.502_1191_03 -------...---...--G-A-...---------G-----------...-----------------------T--------A-----------T-------------------G------C------------------A-TA-------------------CT------ 4798
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -------...---...----AG...--A---G--------------...--------C--------------A-------------------------------------T--G------------------------CA-CG--------------------------- 4597
B.CN.10.DEMB10CN002 -------...---...----A-...--A--TG--------------...----------------------C---------------T----C-------------------GG--------------------------GC---------------------------- 4743
B.CO.01.PCM001 -------...--A...AA----...--A---G--------------...----------------------------------------------------------------G---------------------------C---------------------------- 4576
B.CU.99.Cu19 -------...--C...----A-...--A-------T----------...---T---------------A---T------C----C----------------------A----GG--------------------------GC----------------------AA---- 4918
B.CY.09.CY266 -------...--A...----A-...------G--G-----------...-----------------------A------------A-T------------------------C----G-----T------A----T-----C-----------T---------------- 4588
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------...---...----A-...------G--------------...-----------------------T-----------C----------------------------G--------------------------GC---------------------------- 4609
B.DK.07.PMVL_011 -------...--A...----A-...A-----G--------------...--------------------------------------T----C---------------A---GG---C-----T--------------C---AC------T------------------- 4736
B.DO.05.05DO_160884 -------...---...----A-...--A-------T----------...-----A--G-----------------------------------TG-------------A-C--G--C------A-----------------C-----------T---------------- 4582
B.ES.09.P2149_3 -T-----...---...----A-...--A-------T----------...-----------------------------------C----------------------A----G-------------------------CA-C------A-----T--------A--C--- 4827
B.FR.08.DEMB08FR002 -------...---...-AG-A-...--A------------------...-----------------------A-----------C--T-----T------------------C----------------------A---A-C--------------------C------- 4733
B.GE.03.03GEMZ004 -------...---...----A-...------G---T----------...------------------CA---------------C-----------------------A------GA-----------------------GCA-----------T--------------- 4567
B.HT.05.05HT_129389 -------...---...------...---------------------...-----------------------T----------------------------------------G---------------------T----GC-----------------C---------- 4572
B.JM.05.05JM_KJ108 T------...---...--C---...A--------------------...-----------------G-AG--T----------------------------------------G--A------------------------C-AG---------------------C--- 4579
B.JP.05.DR6538 -------...---...-A--A-...---------------------...--------C-----------G--------------C-----------------------A----G-------------------------A-C---------------------------- 5375
B.KR.07.07KYY4 -------...---...----A-...--A---G--------------...-----------------------A------C-------------------------------------------------------------C---------A----------C---C--- 5037
B.NL.00.671_00T36 -------...--G...----A-...--A------------------...------------------------------------------------------------G---G--------C------------------C---------------------G------ 4936
B.PE.07.502_2649_wg8 -A-----...CC-...--C---...------G--------------...-----------------------T------------------------------------C---G-GAG---------------------A-CG----C--------------C------- 4838
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------...---...----T-...C-----G--------------...---------------------------------------------------------------G--------------------------A-C--------------------C------- 4579
B.RU.11.11RU21n -T-----...---...----A-...----------A----------...-------------------A---------------C-------C---------------A---G--------------------------A-CA--------------------------- 4942
B.TH.07.AA040a_WG11 -------...---...----A-...----------A----------...-------T---------------------------C-----------------G----------G--------A-----------------GC----------G---------------C- 4723
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------...---...----A-...---------------------...-----------------------------------------------TG--------------GG---------------------------C-AG-------G----------------- 4591
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------...---...----C-...---------------------...-----------------G-----------------C--A--------A----------------G---------------------------C-A-------------------------- 5372
B.UA.01.01UAKV167 -------...---...----A-...--A---G---T----------...-----------------------A-----------A--A----------------------------A-------------A----------CT----------------------A---- 4597
B.US.11.ES38 -------...---...--G-AG...----------A----------...-----------------------------------------------------G----A-----G-------------------------C----------------------C------- 5306
B.UY.02.02UY_TSU1290 -A-G---...--A...-G--A-...--A---G--------------...--------C-------------------------------------------------AA--G-G----------------A----------C---------------------------- 4573
B.VE.10.DEMB10VE001 -------...---...----A-...--A------G-----------...-----A--C-----------------------------A--------------------AC---G-------------------------AGC--------------G------------- 4723
B.YE.02.02YE507 -------...--C...--G---...---AC----------------...--A--A-----------------------C--------A----------------------G-GG-------------------------A-C---------------------A--C-C- 4588
C.AR.01.ARG4006 -T----A...---...------...--A-------T----------...---T----A--------------T--------------T--------------------ACTG-RA-A-----------------------GC--G------------------A--C--- 4555
C.BR.07.DEMC07BR003 -G-----...--G...----A-...--A------------------...---T----A-------------CT--------------T--------TG----G-----ATTG-GA--------------------------C--G--------------C---A-AC--- 4703
C.BW.00.00BW07621 -T-----...---...------...--A-------A----------...---T-------------------T--------------T-------------------AATTG-GA-----C-------------------GC--G--------G---------A--C--- 4724
C.CN.98.YNRL9840 -T-----...--G...------...--A-------A----------...--AT----A--------------T--------------T--------------------ATTG-GA-------A-------A----A----GC--G--------G---------------- 4555
C.CY.09.CY260 -T-----...--G...-----C...--A-------G----------...--------A--------------A--------------T--------------------ATGG--A--------T----------------GC--G--------G---------A--C--- 4594
C.ES.07.X2118_2 TT-----...--G...----A-...--A-------A----------...--A-----A--------------A------C-------T--------------------ATTG-GA-------------------------GCA-G--------G---------A--C--- 4787
C.ET.02.02ET_288 -T-----...--A...------...--AA--G---A----------...---T-A--A--------------T--------------T--------------------ATTG-GAG------C----------------TGC--G------------------A--C--- 4573
C.GE.03.03GEMZ033 -T-----...---...------...--A-------A----------...---T----A--------------G--------------T--------------------ATTG-GA-A-----------------------GC--G--------G---------A--C--- 4552
C.IL.98.98IS002 -T-----...---...------...--AA------A----------...---T----A--------------T--------------T--------------------ATTG-GA--C----A----------------AGC--G------------------A--C-C- 4705
C.IN.03.D24 -T-----...--G...----A-...--A-------A----------...--AT-A--A--------------T--------------T-----A-------------CATTG-GA-----C---------A----A----GC--G--------G---------A--C--- 5407
C.KE.00.KER2010 -T-----...--G...------...--A-------A----------...---T----A--------------T--------------T-----T-------------AATTG--A--G----A-----------------GC--G--------G---------A--C--- 4552
C.MM.99.mIDU101_3 -T-----...--G...-----G...--AA------A----------...--GT----A--------------A--------------T--------------------ATTG-GA--------------------A----GC--G--------G---------------- 4722
C.MW.93.93MW_965 -T-----...---...------...--A-------A----------...---T----G--------------T--------------T--------------------ATTG-GA-------------------------G---G------------------A--C--- 4558
C.SN.90.90SE_364 -T-----...---...------...--A-------A----------...---T--------------C----T--------------T--------------------ATTG-GA--G--------------------C-GC--G--------G-----C---A--C--- 4540
C.SO.89.89SM_145 -T-----...--G...------...--A-------A----------...---T----A--------------T--------------T--------------------ATT--GA-------------------------GC--G--------G---------A--C--- 4592
C.TZ.02.CO178 -T-----...-GG...------...--A------------------...---T----A--------------T--------------T--------------------ATTG-GA-------------------------GC--G--------G---------A--C--- 4552
C.US.98.98US_MSC3018 -T-----...--G...------...--A-------A----------...---T----A--------------A--------------T-----A--------------ATTG-GA---------------A----A----GC--G--------G-----A---A--C--- 4546
C.UY.01.TRA3011 -T-----...--G...----A-...--A------------------...---T----A--------------A--------------T--------T-----G---C-ACTG-GA---------------A---------GC--G------------------A--C--- 4542
C.YE.02.02YE511 -T-----...--G...------...--A-------A----------...---T-------------------T--------------T--------------------ATTG-GA-------------------------GT--G--------G-----C--CA--C-C- 4546
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -T-----...---...--A---...--AA------A----------...---T----A--------------A--------------T--------------------ATTG-GA-A-----------------------GC--G--------G---------A--C--- 4711
C.ZM.02.02ZM108 -T-----...---...------...--A------------------...--------------------------------------T--------------------ATTG-GA-------------------------GC--G--------G---------A--C--- 5340
D.CD.83.ELI ------A...--A...------...C---------A----------...-----------------------A------C---------------------------------G--------------------------GC--G------------------A------ 4917
D.CM.10.DEMD10CM009 -T----A...---...----A-...C-----G---TC-----C---...-----------------------T------C-A-----A--------------------A----G--------------------------GC--G------------------A------ 4746
D.CY.06.CY163 -T----A...---...----A-...C-----G--------------...------A-------G--------T------C---------------------------------G--------------------------GC--G------------------A------ 4579
D.KE.97.ML415_2 ------A...--A...------...C-----G---A----------...-----------------------T------C--------------------------------GG--------------------------GC---------------------A-AC--- 4837
D.KR.04.04KBH8 ------A...---...--A-A-...--A---G-G------------...------A--------------A-G------C----------G--------T--------ACTG--A--G--C--A------A---------GC--G-----T------------A--C--- 5330
D.SN.90.SE365 -T----A...--A...------...C-----G---AG---------...-----------------------A------C--------------------------------G---------------------------GC--G------------------A-A---- 5388
D.TD.99.MN011 -T----A...--A...------...C-----G---A----------...------A-------G--------T------C---------------------------------GA-------------------------GC--G------------------AC-C--- 4595
D.TZ.01.A280 ------A...---...------...C----GG--------------...-----------------------A------C----------------------------A----G--------------------------G---G------------------A------ 4572
D.UG.08.p191859 ------A...--C...------...C-----G---G----------...-----A-----------------A------C----------------------------A----G--A-----------------------GC--G-----T------------A-A---- 5389
D.YE.02.02YE516 -T----A...--G...----A-...C-----G---T----------...------A----------------T------C----------------------------AC---G-------------------------AGC--G------------------ACA--C- 4582
D.ZA.90.R1 ------A...--A...-AG---...C-----G---A----------...---------------------A-A------C------CT--------------------A----G--------T-----------------GC--G------------------A-A---- 4717
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----AA...--A...----A-...--A--------C--CATA---...--C--------------------T------C-----------------------------C-GGG--AG-----G------A---------GCACG-----------G--C---A-A---- 4474
F1.AR.02.ARE933 -----A-...--A...----A-...--A-------T------C---...--C--------------------T------C----G------------------------C-NGG--AC-----G------A---------GC--G-----------G--C---A-A--C- 4665
F1.BE.93.VI850 -----A-...--A...-T--A-...--A------------------...--G-----CC-------------A------C-----------------------------C-GGG--AG-----G------A---------GC--G--G--------G--C---A-A---- 4711
F1.BR.07.07BR844 ----AAT...--A...---GA-...--A--------------C---...--G----T---------------T------C-----------------------------C-GGG--------A-------A---------GC--G-----------G--C---A-A---- 5152
F1.CY.08.CY222 -A----A...--A...----T-...A-A---G--------------...-----------------------G------C----G-------C----------------C--GGA--G-----T------A---------GC--G-----------G--C---A-A---- 4564
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----A-...A-A...----A-...--A--------------C---G..--G--------------------T--------A---------------------------C-GGG---G-----G------A----------C--G-----------G------A-C---- 4709
F1.FI.93.FIN9363 C----A-...--A...---GA-...--A------------------...--G---A----------------T------C-------A---------------------C-GGG---G-----G------A---------GC--G-----------G--C---A-A---- 4700
F1.FR.96.96FR_MP411 -----AA...--A...----A-...--A---G--------------...-----------------------T------C-----------------------------C-GGGAC-G-----G------A----T-----C--G-----------G--C---A-A---- 4573
F1.RO.96.BCI_R07 -----AA...--A...----A-...--A---G--------------...-----------------------G------C-----------------------------C-GGG---G------------A---------GC--G-----------G--C---A-A---- 5395
F1.RU.08.D88_845 -----A-...--A...----A-...A-A---G--------------...---------C-------------T------C-----------------------------CTGGG---------G------A--------AGCA-G-----------G------A-AC--- 4830
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----AA-...---GATT---A-...C-A------GT---C------...-----A--C--------G-----T------C-------C---------------------C-G--A-RG-----G----------------GCT-G-----T---------------C--- 4721
F2.CM.97.CM53657 ----AA-...---GATT---A-...--A------GT--GC------...-----A-----------------T--------------A---------------------C-G--A--------G----------------GCT-G---------T--------T------ 4564
G.BE.96.DRCBL ------A...---...----A-...C-A---G---G----------...-----------------C-A---A-----C-----G--T--G------------------C-GGGA--------T-----------T-----C-----------C------------C--- 5328
G.CM.10.DEMG10CM008 ------A...---...------...--AA--G---G----------...------A------------A--C---------------T--G-----------------CCTG-GA---------------A----T-----CT-------------G------TC-C--- 4752
G.CN.08.GX_2084_08 ------A...---...----A-...C-AA--G-G-G----------...-------------------A---------A--------T--G-----------------AC-G-GA------CA------------------C--------------G---------C--- 4611
G.CU.99.Cu74 ------A...---...------...C-AA--G---G----------...-------------------A---T-----C--------T--G----------------A-C-G-GA-A-------------A----T-----C--------------G---------C--- 4975
G.ES.09.X2634_2 -T----A...---...----A-...C-A---G---G----------...-----A--------G--------T--------------T--G-----------------AC-GGGA---------------A----T-----C------A-----------------C-A- 4854
G.GH.03.03GH175G ------A...---...--C-CC...C-A---G---A----------...--C---------------CA--C------C-----CA-T--GACT---------------C-G-GA-------AT------A----T-----C-----------C--G---------C--- 5411
G.KE.93.HH8793_12_1 ------A...---...----A-...C-A---G---GC---------...------A------------A---T-----A--------T--G------------------C-G-GA---------------A----T-----C--------------G---------C--- 4771
G.NG.09.09NG_SC62 -----AA...---...----A-...C-A---G---G----------...--G----------------A---------A--------T--G------------------C-G-GA--G------------A----T-----C--------------G-----C---C--- 4563
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B.FR.83.HXB2 ACTAGGG...GAT...GCTAGA...TTGGTAATAACAACATATTGG...GGTCTGCATACAGGAGAAAGAGACTGGCATTTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAAAAGAGATATAGCACACAAGTAGACCCTGAACTAGCAGACCAACTAATTCATCTGTATT 5371
Vif __L__G__.__D__.__A__R__.__L__V__I__T__T__Y__W__.__G__L__H__T__G__E__R__D__W__H__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K__K__R__Y__S__T__Q__V__D__P__E__L__A__D__Q__L__I__H__L__Y__
G.PT.x.PT3306 -T----A...---...----A-...C-A---G--------------...-----------------------T------C-------T--G------------------C-G-GA------CA-------A----T-----C------------------------C--- 5311
G.SE.93.SE6165_G6165 ------A...---...----C-...C-A---G--------------...--G----------------A---------A--------T--G-----------G------C-G-GA--------A-----------G-----C-----------T--G---------C--- 4768
H.BE.93.VI991 -G-----...---...-----G...--A--C---------------...-----------C--------------------------T--------------------AC-GG-A--G------------A----------C--G-----T------------T--C--- 4760
H.BE.93.VI997 -T-----...---...-----G...--A--T-----------C---...--------------------------------A--C------------------------C-G--A--G----------------------GCT-G------------------ACCC--- 4695
H.CF.90.056 -T----A...--A...-----G...--A--C-----C-----C---...------A----------------A--------A--C-----------------------ACTG--A--G-----------------G----GC--G------------------A--C--- 4718
H.GB.00.00GBAC4001 -T-----...--A...-----G...--A--C----T------C---...------A-----------------------------------------------------C-G-GA--G-----------------------C--G-----T-----------------C- 4889
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -T----A...TG-...---GA-...C-A---G--------------...-----A-----------------T------------------------------------CTG--A--G-----A----------------GC--G------------------A--C--C 4565
J.CM.04.04CMU11421 -S----A...--R...---GA-...--AR-----------------...--------G--------------Y------Y----------------------------RCTG--A-RG--C--G-----------T----GC--G-----Y------------A--C--- 4877
J.SE.93.SE9280_7887 ------A...--G...----T-...--A------------------...--------G--------------T-----C------------------------------C-G-GA--G--C--A----------------GC--G------------------A---G-- 4685
J.SE.94.SE9173_7022 ------A...--G...------...--A---G--------------...--------A--------------T-----C------------------------------CGG--A--G--C--A----------------GC--G------------------A--C--- 4686
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------...---...--AGA-...--A--GG--------------...--------------------G--A-----C------------------------------CT-----AG--C--A-----------T----GC--G------------------A-A---- 4563
K.CM.96.96CM_MP535 -------...---...--AGAG...--A---G--------------...-------T------------G---------------------------------------CTG--A--G--C--A-----------A-----C---------------------A-A---- 4567
01_AE.AF.07.569M ------A...--G...-G----...--AA------G----------...--C-----G----------AG--------A-----C--T-----T--T------------CTG-GA-A-----A-------A----T-----C--------------G--------AC-C- 4577
01_AE.CN.09.1119 -A----A...--A...------...--A-------G----------...--------G----------AG--------A--------T------G--------------C---GA-AC----TA-----------T-----C--------T-G---G------A-AC-A- 4605
01_AE.HK.04.HK001 ------A...--G...------...--A-------A----------...--------G----------AG--------A--------T--------------------AC-G-GA-AC------------A----T------G---------G---G--------AC-A- 4733
01_AE.JP.x.DR0492 ------A...--G...------...--A-------G----------...--------G----------AG--------A--------T-----T---------------C-G-GA-C-------------A----T-----C--------------G--------AC-A- 5383
01_AE.TH.04.BKM ------A...--G...----C-...--A-------G----------...--------G----------AG--------A--------T---------------------C---GA-A------------GA----T-----C--------------G--------AC--- 5323
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -A---AA...--G...----A-...--A-------A----------...--------G----------AG--------A--------T--T------------------C---GAGA-----A-------A----T-----C--------------G--------AC-C- 4792
01_AE.TH.90.CM240 ------A...--G...------...--A-------G----------...--------A----------AG--------C--------T---------------------C-G-GA-A-------------A----T-----C---------A----G--------AC-A- 4945
01_AE.VN.98.98VNND15 ------A...--G...----T-...--A-------G----------...--------G----------AG--------A--------T---------------------C-G-GAGA-----A-------A----T-----C----------G---G--------AC-A- 4626
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -------...---...----A-...----------A----------...-----------------------------A--------T--G-----------------AC-G-GA--------------------T------TC------------------C---C--- 4742
02_AG.ES.06.P1261 -------...--A...------...--A-------G----------...------A----------------------C--------T--G--A-------------A-C-G--A---------------A----T-----C--------------G-----C---C--- 4808
02_AG.FR.91.DJ263 -------...---...------...--AA--G---G----------...---------G-------------------C--------T--G----------------A-C-G-GA-A-------------A----T-----C--------------G-----CT--C--- 4719
02_AG.GH.03.03GH181AG -------...---...----A-...--A---G---G----------...-----------------------------C--------T--G---------------T--C-G--A---------------A----T-----C--------------G-----C---C--- 5395
02_AG.LR.x.POC44951 -------...---...----C-...--A-------G----------...--------------G-----------------------T--G------------------C-G--A---------------A----T-----C--------------G---------C--- 5366
02_AG.NG.x.IBNG -------...---...-----G...--A---G---G----------...------------------C----------C--------T--G----------------A-C-G--A---------------A----------CT-------------G-----C------- 4896
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------...---...----C-...--AA--G---G----------...--------GC----------------------------T--G----------T----CA-C-G--A---------------A----------T--------------G-----C---C--- 4568
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------...---...--C-A-...----------G----------...--G--------------------A-----C------AGT--G-----------------ACTG--A---------T-----A----T-----C--G-----T-----G-----C---C--- 4568
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------...---...------...--A---G---G----------...--G-----A-A---------G--------C--------T--G----------------A-C-G--A--G-----------------T-----C--------------G-----C---C--- 4561
03_AB.RU.97.KAL153_2 -T-----...---...----A-...----------A----------...-----------------------------------C-------C---------------A---G--------------------------A-C---------------------------- 4597
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------...--G...------...--A---G---G----------...--------GC----G---CA---------C--------T---------------------CTC-GA-----------------G--T-----C--G------------------A--C--- 4737
05_DF.BE.x.VI1310 ------A...--C...----A-...C-----G--------------...-----A-----------------------------------------------G----------G-------------------------AGC--G------------------G------ 4753
06_cpx.AU.96.BFP90 -T----A...AG-...---GA-...--A------------------...-----AA--------------A-A-----C-----C------------------------TTG-GA--------A---------------AGTA-G------------------A-AC--- 5399
07_BC.CN.98.98CN009 -G----A...--G...----A-...--A-------A----------...--GT----A--------------T--------------T--------------------ATTG-GA-------C-------A----A----GC--G--------G---------T------ 4703
08_BC.CN.06.nx2 -A---C-...--G...C-----...--A-------AT-G-------...--GT----A----------A---T--------------T----C---------------ATT--GA--C----C-------A--T-A----GC--G------G-G-AT------A------ 5305
09_cpx.GH.96.96GH2911 G-----A...-C-...---GA-...--A---G-G------------...-----------G---------A-A-----------------G------------------CTG--A--G--C--G--------------CAGC--G------------------A-AC--- 4573
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------A...--A...-----T...C--A------A------C---...-----------------------A--------------T--G-----------------ACTG--A--------T------A---------GC--G------------------A--C--- 4750
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------...CC-...--A-C-...--A--GG---T----------...-----------------G-----A--------------A--G------------------CTG--A--G--C--A---------------AGC--G-----------------CA------ 4735
12_BF.AR.99.ARMA159 -----A-...A-A...---GA-...--A--------------C---...--G-----GC-------------T------C-----------------------------C-GGG---G-----G------A---------GC--G-------G---G--C---A-A---- 5376
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------...---...----A-...--A---G-G------------...---------------------A-A--------------A--G--------T---------CTG--A-----C--A----------------GC--G------------------AC-C--- 4776
14_BG.ES.05.X1870 -T-G--A...---...----A-...W-A---G---G----------...-------------------A---T--------------T--G-----T------------C-G-GA---------------A----T-----CTY--------R-----------A-C-C- 4838
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----AA...--G...------...--A-------A----------...--------G----------AG--T--------------T---------------------C-G-GAG--------------A----T----------------G---G--------AC-A- 4767
16_A2D.KR.97.97KR004 G------...-GG...----A-...A-AA--G---A----------...--------CC---------A---------C-----------G------------------C-GG-A-----C--T------A----------T-----G-G---T-----C------C--- 4734
17_BF.AR.99.ARMA038 -----A-...--C...----A-...--A------G-------C---...--G-----CC-------------T------C----A------------------------C--GG---G-----G------A---------GC--G--G--------G--C---A-A---- 4585
18_cpx.CU.99.CU76 ---G---...---...----C-...--A---G--------------...-------------------A---A--------------T--G------------------CTG-GA--G--C--A-----------T-----C--G------------------------- 4676
19_cpx.CU.99.CU7 -------...---...----A-...--A---G---A----------...-------------------A---------C--------T--G------------------C-G-GA---------------A----T-----C--------T-----G---------C--- 4597
20_BG.CU.99.Cu103 ------A...--C...----A-...C-AA--G---G----------...-------------------A---T-----------Y--T--G--T-------------A-C-G-GAGA-------------A----T-----C-----------CA-G------------- 4837
21_A2D.KE.99.KER2003 G------...--A...----C-...C-AA--G---G----------...--------CT-G-------AG--------C-----G--T--G-----------------AC-G--A--------T------A----------T--G--------C-----C------C--- 4576
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------...---...------...--A---G---G----------...--G----------------A---A-----C--------T--G------------------C-G--A--------T-----------T-----C--G------------------A------ 4579
23_BG.CU.03.CB118 -------...--A...----A-...---A------AG---------...-----------------------T-----------C-------------------------------------------------------GC----------------------AA---- 4814
24_BG.ES.08.X2456_2 ------A...--C...----AT...--AA--G---G----------...-------------------A---T--------------T--G----------------A-C-G-GA-A-------------A----T-----C----------G---G-------A-C--- 4822
25_cpx.CM.02.1918LE ------A...---...---GA-...--A---G--------------...-----------------------A--------A--------G-----------------ACTG--------C--G----------------GT--G-------G----------A--C--- 4579
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------...---...------...C-A-----C-G----------...--G--A--G--------------A--------------T--G-----T-----------ACT--GA--------------------T----GC--------------------C---C-A- 5376
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------...---...---GA-...--A---G--------------...--------A--------------------C-----------G------------------TTG--A--G--C--A----------------GC--G------------------A-AC--- 5362
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------...---...----A-...--A---G---T---T------...---------------------------------------------------------------G----------------------------C---------------------------- 4737
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----A-...--A...-A-GA-TTAG-A--------------C---...--G--------------------T------C-A------------------------------GG--AG-----G------A---------GC--G-----------G--C---A-AA--- 4775
31_BC.BR.04.04BR142 -------...--A...------...--A-------A----------...--AT-A--A--------------T--------------T---------C----G-----ACTG-GAG------------------------GT--G-------G----------A--C--- 4843
32_06A1.EE.01.EE0369 ------A...AG-...---GA-...--A------------------...-----AA----------------A-----C-----C------------------------TTG--A-------AA--C---A--------AGT--G------------------A--C--- 5006
33_01B.ID.07.JKT189_C ------A...--G...----A-...A-A--G----G----------...--------G----------AG-----------------T---------------------C-G-GAGAC------------A----T-----C--------------G--------AA--- 4672
34_01B.TH.99.OUR2478P ------A...--G...--C---...--A------CG----------...--------G----------AG--T-----AC-------T---------------------C-G-GA-AC------------A----T-----C----------G---G--------AC-A- 4573
35_AD.AF.07.169H -T-----...---...------...A-A---G---G----------...-------------------A------------------T--G------------------CT-C-A---------------A----T-----TG-G---------------------C--- 4571
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------...---...--A---...----------G----------...--------------------------------------T--G-----T----------AAC-G-GA-A---C---------A----T-----C--------------G-----C---C--- 4576
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------...--A...---T-G...--A---G---G----------...--A-----GC----G--------------C--------T--G------------------CTG-GA-A------A------A----T-----C--------T-----G---------C--- 4561
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----CAA...--A...-A--A-...--A--------------C---...--G--------------------T------C----A-----------------------AC-GGG---C-----G------A----------C--G-----------G--C---A-A---- 4794
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------...--A...------...--A---G--------------...--------------------------------A-------------------------------G------C--A-----------------T---------------------------- 4848
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------...--A...---GC-...--A---G--------------...-----------------------A--------------A------------A------------GA-A----------------A-------C--------------------C------- 4854
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------...---...RG----...--A-------A----------...-----A------------------------------------------------------------------------------------A-C--------------G------------- 4909
43_02G.SA.03.J11223 -M--R--...---...----C-...--AR--R---R----------...-----R--G-----------G--Y-----A-----C--T--G----------------R-C-G--A-A------------------T-----C--------------G-----C---C--- 4896
44_BF.CL.00.CH80 -Y---A-...---...----M-...--A--------------C---...--G--------------------T------C------------C----------------C-GGG---G-----A------A---------GC--G-----------G--C---A-AC--- 4813
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------...---...----C-...--A---G---G----------...--------A----------A---------C--------T--G-----------------ACTG--A--------------------T-----C--------------G------T----CC 5357
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----AT...A-A...-A--CC...-----------------C---...--A--------------------T------C----------------------------AC-GGG---G-----G-----------------C--G-----------G--C---A-A---- 4809
47_BF.ES.08.P1942 W----A-GAA--A...AA--A-...--A---G--------------...------A-------G---------------------------------------------C-GGG--AG-----G------A---------GC--G-----------G------A-A---- 4813
48_01B.MY.07.07MYKT021 G----AA...-GG...----A-...--A-------A----------...--------G----------AG--------AC-------T-----------T---------C-G-GAGAT------------A----T-----C--------------G------T-AC--C 4576
49_cpx.GM.03.N26677 -T-----...--G...------...--A---G---G----------...---T-A--A-----G--------G-----C--------T--------------------ATTG-GA-------------------------GC--G--------G-----C---A--C--- 4793
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------A...A-A...------...--A-------G----------...--------G---------CA---------A--------T---------------------C-G-GAGAC----A-------A----T-----C--------------G--------AC-C- 4578
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------A...--G...----A-...--A---G---G----------...--------G----------AG-----------------T---------------------C-GGGACT-------------A----T-----C--------------G--------AC-A- 4685
53_01B.MY.11.11FIR164 ------A...---...----A-...A-A-------G----------...--------G---------CAG--------C--------T---------------------C-GGGA-AT----A-------A----T-----T--------------G-----C--AC-CC 4708
54_01B.MY.09.09MYSB023 G------...-G-...----A-...---------------------...-----A-----------------------------C-----------------C-----A-GGG-A--C-----------------------C--------------------C------- 4773
55_01B.CN.10.HNCS102056 -A----A...--A...------...--A-------G----------...--------G----------AG--------A--------T---------------------C-G-GA-C------A------A----T-----C--------T-G---G--------AC-C- 4681
O.BE.87.ANT70 -G-----...-TG...--CCAT...G-A---G----C---------...--AT--ATGC----G--------TGAA--------A--T--G--TAGT---------C-TT-T----AG----AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C--- 5425
O.CM.91.MVP5180 -G---CA...--A...---GAT...A-A--GG-C--C---------...--AT-AATGC----G--------GGAA--C-----A--T--G--TAGT---------CAAT-C---GAG----AA-----GA-T--T------AC-------AGGA-G--A------C--- 5400
O.CM.98.98CMA104 -G-----...C-G...---T-T...A-A---G-G--C---------...--AT-AATGC----G--------GGAT--G--A--A--T-----TAGT---------CA-T-C----AG-----A-----GA-T---------AC------TAG-A-G--A---------- 4857
O.FR.92.VAU -G----T...CCA...---T-T...A-AA-GG-G--C---------...--AT-AATGC-------------GGA---G-----A--T------AGT---------CA-TGC-G--AG----TA-----GA-T---------AC-------A-G-----A------C--- 4937
O.SN.99.99SE_MP1299 -G-----...-GG...C--T-G...A-A---G-G--C---------...--AT--ATGC----G--------TGAA--------A--T--G--TAGT------------T-C----AG----AA-----GA-T---------AC-------AG-A-G--A---A-A---- 5424
O.US.10.LTNP -G-----...ATG...--CT-T...G-A---G-G--C---------...--AT--ATGC----G--------GGAC--G-----A--T--G--TAGT---------CAAT-T----A-----AA-----GA-T---------AC-------AGGA----A----A----- 5346
O.US.97.97US08692A -A-----...CCG...---TTT...A-A---G-G--C---------...--AT--ATGC----------R--TGAA---A----A--T--G--TAGT---------CA-T-C----AG---GCA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C-C- 4822
N.CM.02.DJO0131 -G----T...CTG...--A--G...--A--G-----C--T------...--A--AACA-----------GTCT------C-A--A--T-----A-------------AACT-GGA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A-----T---- 4877
N.CM.04.04CM_1015_04 -G----T...C-G...--A-C-...--A--G---GTC--T------...--AT-AACA---------CAGCCT------C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG-----G--T--T------A-G------A-G-----A-----T---- 4876
N.CM.06.U14842 -G-G--T...C-G...--A-A-...--A--G----TC--T------...-----AACA---------CAGCCT------C-A--A--C-----A--------------ACT-GGA-A---C-AG--------T--T-----GA-G------A-G-----A-----T---- 4878
N.CM.95.YBF30 -G----T...C-G...--A---...--A--G-C-GTC--T------...--G--AACA---------CAGTCT------C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A-----TC--- 4965
N.CM.97.YBF106 -G----T...CMG...--A-R-...--A--G---GTC--T------...--A--AACA---------CAGCCT------C-A--A--TR----A--------------AC--GGA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A---TGT---- 4963
N.FR.11.N1_FR_2011 -T----T...CCG...--A---...--A--G----TC--T------...--A---ACA---------CA-CCT------C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG--------T--T------A-G-----TA-G-----A-----T---- 4772
P.CM.06.U14788 -G----A...ACA...--A-CC...A-TA-TG-G--T--Y------...--G--CATGC-T--G--------AGAA--A--A--A--T----CAAGTG-G--G-----AC--GGT-A---C-C------GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C- 4842
P.FR.09.RBF168 -G----A...-CA...--A-CC...A-T--TG-G--T--T------...--G--TATGC-T--G--------AGAA--A--A--A--T----CAAGTG-G--G-----AC--GGT-A---C-C---C--GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C- 5406
CPZ.CD.06.BF1167 CA--ACTGAGA-A...--A-A-...-------------T-------...--C--A--CTGT--G----A--CT------C-T--A--T--G-CAAG------------AC--GG------CT-G---G----------A---AC---T------A-T--A---AGTAGA- 5476
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -A--AAT...C-G...----AG...C-AA-TG-C------------...--A--AATGC-------------T------C----A--T-----AG-A-----------AG---GAG-T--C--T--C--G------------AC------TAGG-----A--C--TC--- 4913
CPZ.GA.88.GAB1 TT-CA-AGATT--...T---A-...--AA--G-G-----C------...-CCT-AAGCC----------G-C---------A--C--T-----------TC--------CT-GGATCT---GT------G--G--T--CTTCAC------TAG-T-G--C--CTCTC-A- 5435
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 T--T-AAGGAA-G...--A---...A-A--TG-GCT-CAT------...--AT-AGC-TGT--G--G---CCA-----------A--T-----AGGG-----------AC--GGA--------------GA-----------ACG--------G--T-----CACTA-G- 5015
CPZ.US.85.US_Marilyn TA---AT...A-A...--A-A-...A-A--G--T-T---G------...--GT--A-A---------CA--C------C--A--G--T-----A--A-----------AC--GGA-CT--C-AG------A----T-----GA-G------A-G---------------- 5431
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B.FR.83.HXB2 ACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATAGTTAGCCCTAGGTGTGAATATCAAGCAGGA...CATAACAAGGTAGGATCTCTACAATACTTGGCACTAGCAGCATTAATA...ACACCA.........AAAAAGATAAAG...... 5520
Vif Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__V__S__P__R__C__E__Y__Q__A__G__.__H__N__K__V__G__S__L__Q__Y__L__A__L__A__A__L__I__.__T__P__.__.__.__K__K__I__K__.__._
A1.AU.03.PS1044_Day0 -T---A-------------------C-----G--A---A----------AG--------------------------------...--------------------------T--------GAG-------G--...GA----.........--G---------...... 4728
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -T-----------------A-----C--------A---A--------G-A--------A------------------------...--------------------------T---------AA------GG--...G-----.........---C---C----...... 4725
A1.ES.06.X2110 -T---A-------------A-----C-----G--A---A----------AG------------A-------------------...--------------------G-----T--------GAG-------G--...GA---C.........-G----------...... 4758
A1.IT.02.60000 -T-----------------A-----C-----G--A---A----------AT------------A------------TA-----...------------------------------------AA-------G--...------.........-C--G--G----...... 5525
A1.KE.06.06KECst_001 -T-----------------------C-----G--A---A-----------G------------------C-------A-----...--------------------------T--A-----GAAG------G-G...------.........-C-----C----...... 4717
A1.RU.11.11RU6950 -T-----------------A-----C-----G--A---A--G------------G---A---------A-C----C-------...--C--------------------------------GAA-------G--...--G---.........-C--G-GA--G-...... 5044
A1.RW.07.pR463F -T----CA-----------G-----C-----G--A---A----------AG-------------T------------------...--------------------------T--------GAA-------G--...------.........-C--G-GA----...... 5535
A1.SE.95.SE8538 ---Y-A-------------------C-----G--A---A----------AG-------------T------------------...--------------------------T--------GAA-------G--...------.........------------...... 4719
A1.TZ.01.A341 -T-----------------------C-----G--A---A-----------G-------------C------------A-----...--------------------------T--A---T-GAA----------...------.........-C-----C----...... 4722
A1.UA.01.01UADN139 -T-----------------A-----C-----G--A---A--G-------A------------------A-C----C-------...--C------------C-------------------GAA-------G--...------.........-T--G-GA--G-...... 4719
A1.UG.07.p191845 -T---A-T-----------------C-----G--A---A----------AG------------TA------------------...--------------------------T--A--G--GAA-------G-G...------.........-C---A-C----...... 5556
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -T-----------------------C-----G--A-T-A----------AG-------A---------------TC-------...-----T--------------------T--------GAA-------G--...------.........----G-CC----...... 4961
A2.CD.97.97CDKTB48 -T-----------------A-----C-----G-GA---A--------G-A--------G-----A------------------...-----T--------G-----G-----T------T-GAG-------G--...G-TT--.........-C--G--C----...... 4860
A2.CM.01.01CM_1445MV -T-----------------A-----C-----G--A---A--------G-AT-------T----A-------------------...--------------G-----G-----T------T-GAA-------G--...G-TT--.........-C--G--C----...... 4719
A2.CY.94.94CY017_41 -T-----------------A-----C-----G--A---A--A-----G-A--------T------------------------...--------------G-----G-----T------T-GAA----G--G--...G-TT--.........-C--G--C----...... 4877
B.AR.04.04AR143170 -T-----T-----------A--------------T---A---------GT--------A-----------T------------...-----------------------G---------------------G-G...-A-A--.........----G--G----...... 4721
B.AU.04.PS1038_Day174 -T-----T-----------A--------------TA--A---------GT--------T--Y-TT-----------------G...------------------------------------A-----------...------.........---RG--C----...... 4734
B.BO.09.DEMB09BO001 -T-----T-----------A------------C-A---A----------T-G------T------------------------...-----------------------G-----------------T----C-...-A----.........----G--C---A...... 4889
B.BR.06.06BR1119 -T-----T-----------A-----A--------T---A----------T--------A-----------G--C---A-----...-----------------------G------------AT----------...C-----.........-------G----...... 4937
B.CA.07.502_1191_03 -T-----T--------------------------T--------------T-G------A------------------------...------C----------------G-------------T--------C-...G--A--.........-------C----...... 4947
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -T-----T-----------G------------C-T---A---------GA--------T-----T------------------...--C--------------------G--------C---------------...-G----.........--GC--------...... 4746
B.CN.10.DEMB10CN002 -T-----------------------------G-GT---A--G------GT--------T-----------------------C...------------------T------------------T-------G--...------.........-------G----...... 4892
B.CO.01.PCM001 -T-----T-----------A--------------T---A--------A--T-------G------------------------...-------------A---------G------------A----------C...------.........------------...... 4725
B.CU.99.Cu19 -T-----T-----------A--------------T---A----------T-G------T-----T------------------...--C-G----------------------------A-----------GC-...------.........----G--G----...... 5067
B.CY.09.CY266 -------T------A------A-----------GT---A---------GG-------TT------------------------...----G-C----------C-----G------------A-------G---...C--T--.........-G----------...... 4737
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -T-----T-----------A------------C-T---A---------GT--------------T----------C-------...---------------A--T-----------------A--------G--...------.........--G---------...... 4758
B.DK.07.PMVL_011 -------T-----------A--------------T---A----------T-G------T-----T------------------...-----------------------G---------T------------C-...------.........----G-------...... 4885
B.DO.05.05DO_160884 -T--------------------------------A---A--------T---G------T------------------------...----G------------------G---------------------G--...-AC---.........-------C----...... 4731
B.ES.09.P2149_3 -T-----T---------A-A------------C-A---A--------T-T-G-------------------------------...------------------T-------T---------A----------C...-A----.........------------...... 4976
B.FR.08.DEMB08FR002 -T-----T-----------A--A-----------A---A---------GT--------------T------------------...--C-G----------------------------------A-----G--...------.........------------...... 4882
B.GE.03.03GEMZ004 -T-----T-----------A-----C--------T---A----------T--------T------------------------...--C-G---------GA----------------------T-------A-...-G-A--.........-------G----...... 4716
B.HT.05.05HT_129389 -T-----T-----------A-----C--------A---A--------T-T-G------T------------------------...-----------------A-----G-------------T----------...------.........------------...... 4721
B.JM.05.05JM_KJ108 -T-----------------A------------C-A---A--------T-T-G------T------------------------...-----------------------G-----------------G----C-...------.........------------...... 4728
B.JP.05.DR6538 -T-----A-----------AG-----------C-TA--A---------GT--------T------------------------...----C---------------------------------------G---...-AG---.........------------...... 5524
B.KR.07.07KYY4 -T-----T------------------------C-T---A------------G------G----A-------------------...-------C------G--------G------------A-----------...------.........------------...... 5186
B.NL.00.671_00T36 -T-----T-----------A--------------T---A---------GTT--------------------------------...--------------G--------G----------------T-------...------.........------------...... 5085
B.PE.07.502_2649_wg8 -------T--------------------------A------------T-Y-G------T-----A---------TC------G...-----T--------W--------G------------A--------G--...-A-T--.........-------G----...... 4987
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------T------------------------------C----------T-----C--G-----T-----C----C-------...----G------------R-----G------------------------...------.........------------...... 4728
B.RU.11.11RU21n -T-----T-----------A--------------T---A---------GT-G------------T------------------...-----------------------G----------------------G-...---A--.........------------...... 5091
B.TH.07.AA040a_WG11 -T-----T-----------A-----C--------T---A-T-------GT--------------T-----T------------...-----------------------G---------T--------------...------.........----G--G----...... 4872
B.TT.01.01TT_CRC50069 -T-----------------A------------C-A---A----G-----T-G------T---------A-C----C------G...----G------------------G------------A--------G--...-A----.........-G-C--------...... 4740
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------T-----------A--------------A---A--G-----TGT-G------T------------------------...-----------------------G------------A--------G--...CA----.........------------...... 5521
B.UA.01.01UAKV167 -T-----T----------GG-----------G-GT---A---------GTT-------T-----T------------A-----...--C-G-------------T----G---------T-----------G--...-A----.........----G-CAG---...... 4746
B.US.11.ES38 -------T-----------A------------C-A---A----------T--------T------------------------...-----------------------G---------------------G--...-A----.........------G-----...... 5455
B.UY.02.02UY_TSU1290 -T-----T-----------A--------------T---C-G-------GA--------A-----------T------------...--------------C--C-----G------------AT----------...-A----.........----G-------...... 4722
B.VE.10.DEMB10VE001 -T-----T-----------A------------C-T---A----------T-G------T-----T------------------...-----------------------G-----------GA--------T--...-A-A--ACAAGAAAG-G----CC----...... 4881
B.YE.02.02YE507 -------T-----------A-----------------------------T-G------T------------------------...-----------------------G---------T--------------...-AG---.........------------...... 4737
C.AR.01.ARG4006 -T-----T------A----------C-----G--A---C----------T-G-------------------------------...-----T------------T--------C-------GA-------GT--...-A----.........-------G----...... 4704
C.BR.07.DEMC07BR003 -T-----T------G----------C-----G--A--------------T-G------------------C------------...---------------------------C-------GA-----------...-A----.........----G--G----...... 4852
C.BW.00.00BW07621 -T-----T------G----------C--------A--------------AG------TT-----------C------------...-----T--------------------T--------GA-------G---...-A----.........-------G----...... 4873
C.CN.98.YNRL9840 -T-----T------G----------C-----G--A---A-C----------------TT-----------T------------CATA----T---------------------C-------GA-----C-G---...-A----.........------------...... 4707
C.CY.09.CY260 -T-----T------G----------C------C-A---A----------T-------TT------------------------...--C--G--------------------TC-------GA-------G---...-A----.........-------C----...... 4743
C.ES.07.X2118_2 -T-----T------G----------C--------A---A------------------TT-----------C------------...-----T-----------------------------GA-------G---...-A----.........-------G----...... 4936
C.ET.02.02ET_288 -T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------G-G------------------C------------...-----T---------------------------T-GA-------GC--...-AG---.........-------G----...... 4722
C.GE.03.03GEMZ033 -T-----T------G----------C--C--G--A---A----------T-------TT-----------C------------...-----T-----------------------------GA-------G---...-A----.........---C---G----...... 4701
C.IL.98.98IS002 -T-----T------G---G------C-----G--A---A----------T--------------------C--C---------...-----T-----------------------------GA-------G---...-A----.........------------...... 4854
C.IN.03.D24 -T-----T------G----------C--------A---A-----------G------TT-----------C------------...-----T-----------------------------GA-----C-G---...-A----.........-------G----...... 5556
C.KE.00.KER2010 -T-----T------G----------C--------A---A------------------TT------------------------...-----T---------------------C-------GA-------G---...-A----.........--C---------...... 4701
C.MM.99.mIDU101_3 -T-----T------G----------C-----G--A---A-C----------------TT-----------T------------CATA----T---------------------C-------GA-----C-G---...-A----.........------------...... 4874
C.MW.93.93MW_965 -T-----T------G----------C--------A---A----------T--------------------C------------...--------------------------------G--GA-------G---...-A----.........------------...... 4707
C.SN.90.90SE_364 -T-----T------A----------C--------A---A----------T-------TT------------------------...-----T-----------------------------GA-------G---...-A----.........--G---------...... 4689
C.SO.89.89SM_145 -T-----T------G----------C--------A---A------------------TT-----------C------------...-----T-----------------------------GA-------G---...-A----.........------------...... 4741
C.TZ.02.CO178 -T-----T------G----------C--------A---A------------------TT-----------T----C-------...-----T--------------G--------------GA-------G---...-AG---.........------------...... 4701
C.US.98.98US_MSC3018 -T-----T------A----------C--------A---A----------T-------TT-----------C------------...-----T--------------------T--------GA----GG-G---...-A----.........------------...... 4695
C.UY.01.TRA3011 -T-----T------G----------C-----GG-A---A----------T-G------------------C--------G---...-----TC----------------------------GA-C---------...-GG---.........------------...... 4691
C.YE.02.02YE511 -T-----T------A----------C--------A---A----------T-------T------------T------------...----CT-----------------------------GA-------G---...-A----.........-----------A...... 4695
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -T-----T------G----------C------C-A---A------------------TT-----------C------------...-----T------------T----------------GA-----C-G---...-A----.........---GG--G----...... 4860
C.ZM.02.02ZM108 -T-----T--C---G----------C--------A---A----------T-----C--T-----------C--C---------...-----T------------------------A----GA-------G---...-A----.........-------G----...... 5489
D.CD.83.ELI -T-----T-----------A--------------A---A--------G-T--------T-----------G------------...-----------------C-----G--T---------A-----------...G-----.........---C--------...... 5066
D.CM.10.DEMD10CM009 -------T-----------A-----C--------A---A----------T-G------T-----------G--C---------...-----------------CT----G--T---------A-----------...-AG---.........---C---G---A...... 4895
D.CY.06.CY163 -------T-----------------C--------A---A----------T-G------T-----------G------------...-----------------CT----G--T---------A-----------...G-G---.........---C---G----...... 4728
D.KE.97.ML415_2 -T-----T------G----A--------------A---A----------A-------TT---------A-T--C-C-------...----C-C-----------T-------T------T--A-T---------...------.........-----------A...... 4986
D.KR.04.04KBH8 -------T-----------------C-----G--A---A----------T-G------------------T------------...-----------------------G--T------T--A-----------...------.........----G-------...... 5479
D.SN.90.SE365 -T-----T-----------A------------C-A---A----------T--------------------T------------...------------------T----G--T---------A---------G-...G-----.........-G----------...... 5537
D.TD.99.MN011 -------T--------------------------A---A----------G-G------T-----------T------------...-----------------CT----G--T---------A-----------...-AG---.........-G-----G---A...... 4744
D.TZ.01.A280 -T-----T------A----------C-----G--A--AA-------T--T-----G--T-----------T------------...------------------T----G--T---------AT----------...-A----.........------------...... 4721
D.UG.08.p191859 -T-----T------G----A-----C--------A---A------------------CT---------ATT----C-------...------------------T-G-----T---------A-----------...-A----.........---C--------...... 5538
D.YE.02.02YE516 -------T-----------A--------------A---A---------TT-G------T-----------T------------...-----------------CT----G--T---------A-----------...G-G---.........CG--G--G---A...... 4731
D.ZA.90.R1 -T-----T-----------A--------------A---A----------T-G------T------------------------CATA-C--------------CT----G--T---------AA----------...G--T--.........-------C----...... 4869
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G----------------A-C------------...-----------------C--------T---------A--------C--...--C---.........--G--A-C----...... 4623
F1.AR.02.ARE933 CA-----------------A-----C-----GGGA---A----------T-G-A--------------A-C------------...-------G-T----------G-----T---------A-----------...G-----.........C-G----C----...... 4814
F1.BE.93.VI850 -T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G-A--------------A-C------------...-----T-----------C--------T---------A-----------...G-T---.........G-G----C----...... 4860
F1.BR.07.07BR844 -T-----T-----------A-----C--------A---A----------T-A-A--------------A-C------------...--------------------------T---------A-----------...G-T---.........--G----C----...... 5301
F1.CY.08.CY222 -T-----T-----------A-----------G--A---A----------T-A-A--------------A-C------------...-----------------C--------T---------A-----------...C-T---.........--G----C----...... 4713
F1.ES.11.DEMF110ES001 -T-----T--C---G----A-----C-----G--A---A--------T-T-A-A-----------------------------...-----------------G--------T---------A----C------...G-T---.........--G----C----...... 4858
F1.FI.93.FIN9363 -------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G-A----------------C------------...-----------------C--------T---------A--------G--...T-T---.........--G---GC----...... 4849
F1.FR.96.96FR_MP411 -T-----T----------C------C-----G--A---A-C--------T-G-A--------------A-C------------...-----------------C--------T---------A-----------...G-T---.........--G----C----...... 4722
F1.RO.96.BCI_R07 -T-----T-----------T-----C-----G--A---A-------GT-T-G----------------A-C------------...-----------------C--------T---------A-----------...G-T---.........--G----C----...... 5544
F1.RU.08.D88_845 -T-----------------A-----C-----G--A---C----------T-GGA--------------A-C------------...-----------------C--------T---------A--------G--...G-T---.........--G----C----...... 4979
F2.CM.10.DEMF210CM007 -T-----T-----------A-----C-----G--T--TC--------T-T-G------T---------A-T--------G---...-----------------C--------T---------A----------T...--C---.........--G---------...... 4870
F2.CM.97.CM53657 -------T-----------A-----C-----G--A---A----------G-G------T---------A-C------------...-----------------C--------T---------A-----------...--C---.........--G---------...... 4713
G.BE.96.DRCBL -T---A-T-----------A-----C-----G--A---A----------A-C------G-----T----------C------G...-----T------------T-------T------T--AA--T----G-G...G-----.........-C--G--G--G-...... 5477
G.CM.10.DEMG10CM008 -T-----------------------C-----G--A---A----------A--------A------------------------...-----T--------------------T--------GAA-------G--...------.........-C--G--G----...... 4901
G.CN.08.GX_2084_08 -T-----T-----------------C-----G--A---A----------AT-------A----AA------------------...-----T-----------C--------T------T-GAAG-TG--GG--...------.........-C----------...... 4760
G.CU.99.Cu74 -T---A-A-----------------C------C-A---A--------G-AG-------A------------------------...--C--G--------------------T--------GAA-------G--...------.........-C----------...... 5124
G.ES.09.X2634_2 -T-----A---------A-------A-----G-----AA--------AGA--------T----------------C-------...----GT--------------------T--A-----GAA-------G--...------.........-C--G-GC----...... 5003
G.GH.03.03GH175G -T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------G-G---------------------------------...--C--T--------------------T------T-GAA-------G--...-AG---.........GC--G--A----...... 5560
G.KE.93.HH8793_12_1 -T-----------------A-----C-----G--T---A--------AGA--------A------------------------...-----T--------------------T--------GAA-------G--...------.........-C-----C--G-...... 4920
G.NG.09.09NG_SC62 -T-----T-----------------C-----G--A--------------AG-------A------------------------...-----T------------T----------------GAA-------G--...CA----.........-C--------G-...... 4712
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B.FR.83.HXB2 ACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATAGTTAGCCCTAGGTGTGAATATCAAGCAGGA...CATAACAAGGTAGGATCTCTACAATACTTGGCACTAGCAGCATTAATA...ACACCA.........AAAAAGATAAAG...... 5520
Vif Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__V__S__P__R__C__E__Y__Q__A__G__.__H__N__K__V__G__S__L__Q__Y__L__A__L__A__A__L__I__.__T__P__.__.__.__K__K__I__K__.__._
G.PT.x.PT3306 -T-----------------------A-----G-----AA--------G-AT-------A-------------T----------...-----T--------------------T--------GAA-------G--...C---AG.........-------C----...... 5460
G.SE.93.SE6165_G6165 -T-----T-----------------C-----G--A---A----------A---------------------------------...-----TC-------------------T------T-GAA--T----G--...---T--.........----G--GT-G-...... 4917
H.BE.93.VI991 -T-----T-----------------C-----G--A--TA----------T-G------T--C-TT-----C------------...----GA------------T-------T--------GA-----------...T-----.........----G--C----...... 4909
H.BE.93.VI997 -T-----T-----------A-----C-----GGGA---A---------GAG-------T------------------------...------C----------------G--T--------GA--------G-T...G-----.........-------C----...... 4844
H.CF.90.056 -T-----T-----------A-----C-----G--A---A---------GTG-------A---------A-C----C-------...-----AC--------A-----------------T--A--------G-G...G-----.........------------...... 4867
H.GB.00.00GBAC4001 -T---A-------------A-----C-----G--A---A----------T-G----TAT-----T------------A-----...------------------T-------T--------GA--------G--...------.........-------C----...... 5038
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------T-----------AG----C-----G--A---A----------T---------------------------------...------------------T-G------C--------A----T------...-A----.........--G----G----...... 4714
J.CM.04.04CMU11421 -------T-----------A-----C-----G--A---W----------TR-------------------C--C-C-------...-----YC-------------------TC----T---A-----------...-A----.........M---R--G----...... 5026
J.SE.93.SE9280_7887 -------T-----------------C-----G------A----------A--------------------C--C---------...--------------------------TC--------A-----------...-G----.........----G--G----...... 4834
J.SE.94.SE9173_7022 -------T-----------------C-----G------A----------A--------------------C--C---------...--------------------------TC-----T--A-----------...-A----.........----G--G----...... 4835
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -T-----T-----------A-----------G--A---C----------T-G------T------------------------...----C-C----------CT----G--T-----T---A-----------...G-T---.........-------C---A...... 4712
K.CM.96.96CM_MP535 -T-----T-----------A-----AG----G------A----------T-G------T-------------G----------...-----------------CT-------T--------CA--------G--...G-T---.........-G--G-CC----...... 4716
01_AE.AF.07.569M -T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-A---------C----C-T-----...-----------------C--------T---------AA----------...G-----.........-------C---A...... 4726
01_AE.CN.09.1119 -T-----A-----------A-----C-----G-GA---A----------AG-------ATA--------------CGT-----...--C--------------C--------T--------GAA--------CT...------.........----GA----G-...... 4754
01_AE.HK.04.HK001 -T------------G----------C-----G-GA---A--C-------AG-------ATA--A-----------C-T-----...------------------------------------AGG-------C-...GGG---.........---GG--GC-G-...... 4882
01_AE.JP.x.DR0492 -T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-A--------------C-T-----...------C----------C--------T--------GAA--------C-...------.........----G--C--G-...... 5532
01_AE.TH.04.BKM -T-----------------A-----C-----G--A---A----------AG-------A-G------------C-C-T-----...-----------------C--------T--------GAA--------C-...------.........----G-------...... 5472
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -T-----------------------C-----G--A---A----------AG---------A------------C-C-T-----...-----------------C--------T--------GAA--------C-...------.........----------G-...... 4941
01_AE.TH.90.CM240 -T----G------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G--------------C-T-----...-----------------C--------T--------GAA--------C-...------.........----G-----G-...... 5094
01_AE.VN.98.98VNND15 -T-----A-----------------C-----G-GA---A----------AG-------A-G------------C-C-T-----...-----T-----------C--------T--------GAA--------C-...------.........----G-----G-...... 4775
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -T---A-------------------C-----G--A---A----------AG-------A-----------C------------...-----T--------------------T---------AA-------G-G...------.........-C--------G-...... 4891
02_AG.ES.06.P1261 -T---------------R-A-----C-----G--A---A----------AG-------A------------------------...-----T-----------A--------T--------GAA-------G-G...-A----.........-C--GA-A--G-...... 4957
02_AG.FR.91.DJ263 -T------------G----A-----C-----G--A---A-C------G-AG-------A------------------------...-----GC----------A--------T------T--AA-------G--...-----G.........GC-----C----...... 4868
02_AG.GH.03.03GH181AG -T-------------------A---C-----G--A---A----------AT-------T-----T------------------...-----T-----------A--G-----T--------GAA---T---G--...--C---.........-C--G--AG---...... 5544
02_AG.LR.x.POC44951 -T---A-A------A----------C-----G--A---A----------TG------------TC-------------A----...-----T-----------G--------T--------GAA-------G--...------.........-C--G--C----...... 5515
02_AG.NG.x.IBNG -T---A-T-----------------C--------A---A--------G-A--------A------------------------...-----T-----------G--------T--------GAAT--T---G--...G-----.........-C-----C----...... 5045
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -T-----------------A-----C-----G--A--------------AG-------A----A-------------------...-----T-----------G--------T--------GAA-------G--...------.........-C--G--G----...... 4717
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -T--------------------------------A---A----------AG-------------------C------------...--------------------------T--------GAA-------G--...------.........-C-----C----...... 4717
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -T-----------------AA----C-----G--A---A--------G-A---------T----------C------------...-----T-----------G--------T------T-GAA-------G--...C-----.........-C--G--AG-G-...... 4710
03_AB.RU.97.KAL153_2 -T-----T-----------A--------------T---A----------T-G------------T----------G-------...-----------------------G----------------------G-...------.........------------...... 4746
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G------T------------------------...-----T-----------CT--------C--------------------...T-C---.........-------C----...... 4886
05_DF.BE.x.VI1310 -T-----T-----------A-----C--------T---A---------GT--------T-----------G-T----------...-----------------CT----G--T---------A-----------...------.........-------C----...... 4902
06_cpx.AU.96.BFP90 -------T-----------A--------C--G--A--------------T-G------------------T------------...--------------------------TC--------A----T------...-A----.........G-G----G---A...... 5548
07_BC.CN.98.98CN009 -T-----T------G----------------G--A---A------------------TT-----------C------------CATA----T-----------------------------GA-------G---...-A----.........------------...... 4855
08_BC.CN.06.nx2 -T-A---T----C-C----------C-AT--G--A---A-----------G------TT-----------C------------CAAG----T----------T-------A----------GA-----C-G---...-A----.........----G-------...... 5457
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------T-----------A-----C-----G--A---A--A-----G-T-G-------------------------------...-----T------------T-------TC--------A-----------...-AC---.........-G---A-C----...... 4722
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -T-----T------G----A-----------G--A---A----------AG------CT---------A-T------------...-----AC-----------T-------T---------A-T---------...------.........-------C---A...... 4899
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------T------A----A-----C-----G--A---A----------T-G------A----------------C-------...-----------------------------------GAA-------G--...------.........-C---AG-----...... 4884
12_BF.AR.99.ARMA159 -T-----T-----------A-----C--------A---A----------T-A-A--------------A-C------------...--------------------------T---------A----T------...G-T---.........--G--A-C----...... 5525
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------T-----------------C-----G--A---A----------T-G------------------C------------...-----T--------------------TC-----T--A-----------...CAC---.........------------...... 4925
14_BG.ES.05.X1870 -T-----------------A-----A-----G-----AA--------GGA--------T----A-----------C-------...---TCT--------------------T--------GAA----G--G-G...------.........---C---C----...... 4987
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -T-----------------A-----C-----G-GA---A----------AG-------ATA---T-----T----C-T-----...-----------------C--------T--------GAA--------C-...-----C.........----G-----GA...... 4916
16_A2D.KR.97.97KR004 -T-----------------------C-----G------A--------A-A--------A------------------------...------------------T-G------------T-GAA-------G--...GGTGA-.........-C--GA-C----...... 4883
17_BF.AR.99.ARMA038 -T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------A-T-A-A--------------A-C------------...------------------------------------A-----------...G-T---.........-------C----...... 4734
18_cpx.CU.99.CU76 -T-----------------A-----C-----G--T---A----------T-G------T------------------------...-----T------------T-------TC-T------------------...--T---.........-------C----...... 4825
19_cpx.CU.99.CU7 -T-----T-----------------C-----G--A--------------AG-------A------------------------...-----T--------------------T--------GAA-------G--...------.........-C--G--GT-G-...... 4746
20_BG.CU.99.Cu103 -T---A-T-----------------C--------A---A--------G-A--------A-------------T---C------...-----T--------------------T--------GAA-------G--...------.........-C----------...... 4986
21_A2D.KE.99.KER2003 -T------------------A----C-----G--A---A--------G-AC-------T------------------------...--------------------G-----T------T-GAA--T----G--...G-TG--.........--G-G--C----...... 4725
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -T-----------------------C-----G--A---A----------A--------------T------------A-----...-----T-----------C--------T------T-GAG-------G--...G-----.........-----------A...... 4728
23_BG.CU.03.CB118 -T-----T-----------A-------------GT---A----------T-G------T-----T------------------...-----T--------------------T--------GAA-------G--...------.........-C----------...... 4963
24_BG.ES.08.X2456_2 -T--CA-A-----------------C--------A---C--------G-----T----------------G----CT------...-----T--------------------T--------GAA-------G-G...------.........-C----------...... 4971
25_cpx.CM.02.1918LE -------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-------------A------T------------...-----G--------------------T-----T--GAG-------G--...G-C---.........--G---------...... 4728
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -T-----A-----------------C-----G--A---A--G-------G---A---TT-A--A-------------------...-----G--------G-----G-----T--------GAA-------G--...G--A--.........----GA-C----...... 5525
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------T-----------A-----C-----G--A---A--------T-T-G------T-----------C----C-------...-----TC-------------------TC--------A----GC-----...--C---.........------------...... 5511
28_BF.BR.99.BREPM12609 -T--C--T-----------A-----------G--T---A---------GT--------A-----------T------A-----...-----------------------G------------A---------C-...-A----.........-------C----...... 4886
29_BF.BR.01.BREPM16704 -T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------A-A-A----------------G------------...-----------------------G--------G--------G------...------.........----G-------...... 4924
31_BC.BR.04.04BR142 -T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------T-G------------------C------------...-----TC----------------G---C-------GA-----C-G---...-A----.........------------...... 4992
32_06A1.EE.01.EE0369 -------T-----------A-----C-----G--A---A----------T--------A-A------------------G---...-----------------------G--TC--------AA---C------...-A----.........--G----G----...... 5155
33_01B.ID.07.JKT189_C -T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-A---------G----C-T-----...--C--------------C--------T--------GAA--------C-...----A-.........----G-----GA...... 4821
34_01B.TH.99.OUR2478P -T-----------------A-----C-----G-GA---A----------AG-------A-G--------------CGT-----...-----------------C--------T--------GAA--------C-...------.........----G-----G-...... 4722
35_AD.AF.07.169H -T---A-T-----------------C-----G--A---A--------G-A--------------T------------------...--------------------------T--A-----GAA----------...------.........-C-----C--G-...... 4720
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -T-----------------------C-----G--A---A----------A--------------------T----C-------...-----T--------------------T-----G--GAA-------G--...------.........-C-----G----...... 4725
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -T-----------------------C-----G-CA---A---------GA--------A----------------C-------...----GT--------------------T--------GAA-------G--...C-----.........-C--G--A--G-...... 4710
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -T-----T-----------A-----C-----G--T---A----------T-G-A--------------A-C------------...--------------------------T---------A-----------...G-C---.........C-G----C----...... 4943
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -T-----T------G----A-----------GC-T---A---------G---------A--------CA-T------------...-----------------------G------------A-----------...G-----.........------------...... 4997
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -T---A-T-----------A--------------T---C----G----G---------T-----T---A-T------------...------------AA---------G------------A-----------...-A----.........------------...... 5003
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------T-----------A--------------TA--A----------T-G------T------------------------...------C----------------G------------A-----------...------.........-------Y----...... 5058
43_02G.SA.03.J11223 -T-----------------A-----C-----G--A---A----------A--------A------------------------...-----T-----------A--G-----T--------GAA-------G--...-A----.........-C--G--A----...... 5045
44_BF.CL.00.CH80 -T-----T------A----------C--------A---C-C------T-T-A----------------A-C----C-------...--------------------C------C-----T--A--------G--...G-T---.........--G----C----...... 4962
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -T-----------------------C-----G------A-T--------AG-------A------------------A-----...--------------------------T---------AA-------G--...--T---.........-C--G--C----...... 5506
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -T-----------------------C-----G--A---A----------A-A----------------A-C------------...--------------------------T--------GA--------G--...G-T---.........--G----C----...... 4958
47_BF.ES.08.P1942 -T-----T-----------A-----------G--A---A----------T-G----------------A-C------------...--------------------------T---------A-----------...G-TA--.........--G---GC----...... 4962
48_01B.MY.07.07MYKT021 -T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G--------------C-A-----...-----T--------------------T--------GAA--------C-...----A-.........----G-------...... 4725
49_cpx.GM.03.N26677 -T-----T------A----------C--------A---A----------T--------A----------TC--C-C---T---...--------------------------TC-----T--A----C------...-A-A--.........----GA------...... 4942
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -T-----A-----------T-----C-----G-----AA----------A-------TA-A--------------CCT-----...-----------------C--------T--A-----GAA-A------C-...------.........----G-----G-...... 4727
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -T------------G----------C-----G--A---A----------AG-------A-A---A----------C-T-----...-----------------C--------T--------GAA--------C-...------.........----G-----G-...... 4834
53_01B.MY.11.11FIR164 -T-----------------------C-----G--TA--A----------A-G-A----AAG------C-----C-C-T-----...--C----G---------C--------T--------GA---------C-...----A-.........----G-----G-...... 4857
54_01B.MY.09.09MYSB023 -T-----T-----------A--------------T---A-T-------GTG-------T-----T----CT------------...--------A--------------G--T--------GAA--------C-...------.........------------...... 4922
55_01B.CN.10.HNCS102056 -T---A-------------------C-----G-GA---A----------AG-------A-A---A----------C-T-----...-----------------C--------T-----T--GAA--------C-...------.........----------G-...... 4830
O.BE.87.ANT70 -T---AC-------A---CA--A--AG-C--G--A---A-CC-------G-G---ACTGA-C-A---------C-CTA-----...----GTC-------GA-A------CTGC-A--T---AG----G--G--...-A-G--.........-G--GC-GG---...... 5574
O.CM.91.MVP5180 -T--CACA------A----A--A--A--C--G------A-TC----G--G-G---GCTGA-C-A---------C-TG------...----GTC-------GA-A-------T---A--CT-GAA----G--G-G...-A-GT-.........----GA-AT---...... 5549
O.CM.98.98CMA104 -T--CAC-------A----G--A--A--C--G--A---ACC-----G--G-G---ACTGA-C-A------C--C-CT-A----...----GT--------GA-A--G---CTAC-A--TT--AG--T-G-TG--...-A-A--.........----GA-AT---...... 5006
O.FR.92.VAU -----AC-------A----G--A--A--T--G-GA---ACTC----G--G-G---GCTA--CCA---------C-CT-A----...----GTC-------GA-A-----GCT-C-A--CT--AG----G--G--...-A-G--.........--G-GA-AT-G-...... 5086
O.SN.99.99SE_MP1299 -T----C-------A----G--A--A--C--G--A---A-CC----G--G-G---ACTGA-C-----------C-CT------...----GTC-------GA-A--G---CTAC-A--T---AG--TGG--G--...-A-GA-.........----GA-AT---...... 5573
O.US.10.LTNP -T--CAC------------A--A--A--C--G-GA---A-CC----G--G-G---ACTGA-C-A---------C-CT------...----GTC-------GA-A--G---CTAC-A--T---AG----G--G-G...-A-G--.........----GA-GT--A...... 5495
O.US.97.97US08692A -T---AC-------A----A--A--A--C--G--A---A-CC----G--A-G---ACTGA-C-A---------C-CT------...----GTC-------GA-A------CTAC-A--T---AG---TG--G-G...-A-GA-.........----GACAT---...... 4971
N.CM.02.DJO0131 -T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACC---ATT-----------------CG-----G...--C--TC-------CA--T-G---C-TC-A-----CA----C-GGG-G...GG-GT-.........--G----G----...... 5026
N.CM.04.04CM_1015_04 -T-----T------A----T-----C-----GC-A--GG-C-----GAGACA---ATTT----------------CT-----G...--C---C------ATA-CT-------TC-A---T--A----T-GGG-G...GG-AT-.........--G----G----...... 5025
N.CM.06.U14842 -T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GA-ACC---ATTA----------------C------G...---C-AC-------CA-CT-------TC-A-----CA----C-GGG-G...GG-GT-.........--G----G----...... 5027
N.CM.95.YBF30 -T-----T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACC---ATTA----------------C------G...--C--AC-------CA-C--------TC-A------A----C-GGG-G...GG-G--.........--G----G----...... 5114
N.CM.97.YBF106 -T---A-T------A---CT-----C-----GC-A--GG-C-----GAGACC---GTTA-----------M----CG-----G...--C--MC-------CA----------TC-A---M--A----C-RGG-G...GG-GT-.........--G----G--G-...... 5112
N.FR.11.N1_FR_2011 -T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACA---A-TA----A-----------C------G...--C--AC-------CA-CT-------TA-A------A----C-GGG-G...GG-G--.........--G----G----...... 4921
P.CM.06.U14788 -----C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG--ATTGAAY-MA--------CTC-------...----GTC-------C--CT-G--G--T--A--CT--AA--TGG--G--...GGGAAG.........GT---R-GG---...... 4991
P.FR.09.RBF168 -----C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG--ATTGAAC-A---------CTC-------...----GTC-------C--CT-G--G-TT--A--CT--AA--TGG--G--...GGGAA-.........GT---A-GG---...... 5555
CPZ.CD.06.BF1167 -T---CCT------A----AAGG--C------C-A--TA-T--G---G-A-AGA-CCTA-AGCAT--CC-T-TC-CTA-----...---TCT--------GAGC-----G-TTC-A--CT-TAA-AA-G-GC--...GA--AG.........--C---CAG---CCTCAT 5631
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T-----T------A---CAA----C--C--G--C--TA-C----A-A-GGC---CCT-----A--------TC-C--A---G...--C-G---------G---T---------G---T---AAGCAG--GG-T...-A-A-C.........--G--A-AT-GA...... 5062
CPZ.GA.88.GAB1 -T-----T--C---G----AA----C--C----GA--TA-------G--GC-T--AGCG---C-T--------CA---A----...--C-GGC----------CT----G-T------C---AA---T------...T--GAG.........-G--G-CAT-GA...... 5584
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ------CA------A-T-CAGGA--AG-GC-GC-A--AA-C------G-A-GGA-ACTGA-GTTC--CC-T------A-----...----GAC-------GA--T-------TC-A--TT-TCT-AA-G--G-TGAAG-T-A-TAC......--G-CAGC----AAACCT 5176
CPZ.US.85.US_Marilyn -T-----T------A---C------C--C-----A--TG-T-----GAGACC---A-TT--C-AA--------C-CTA----G...--C--T--------C---T-G----T------TT--AAG--C---G--...GG--AG.........-GC--A-G--GA...... 5580
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B.FR.83.HXB2 ...CCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAGATGGAACAAGCCCCAGAAGACCAAGGGCCACAGAGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAG.AGCTTTTAGAGGAGCTTAAGAATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGG...CTCCATGGCTT 5683
Vif _.__P__P__L__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R__W__N__K__P__Q__K__T__K__G__H__R__G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr _M__E__Q__A__P__E__D__Q__G__P__Q__R__E__P__H__N__E__W__T__L__#E__L__L__E__E__L__K__N__E__A__V__R__H__F__P__R__I__W__.__L__H__G__L
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...--------A----------G----T-AG-------C-------------------------------C------------T--------------T---.-A--G-----A---------C-G------------------------CCA---...--------A-- 4891
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ...---------------A---GA---T-A-----------------------------------------------------T------------TGT---.----G-----A---------C--------------------------CAA---...--A--G--G-- 4888
A1.ES.06.X2110 ...-------------------G----T-A-------------------------------------------------------------------CT---.-A--G-----A---------C----------C-----C---------CCA---...--------A-- 4921
A1.IT.02.60000 ...-------------------G-----------------------------------------G-----G------------T------------TGT---.-A--G-----A--TA-----C----------C---------------CCA---...--T-----A-- 5688
A1.KE.06.06KECst_001 ...--------A----------A--T-T-A----------------------------------G-----C--------A---T------------TGT---.----G-----A--C------C-------C--C---------------CCA---...--T-----A-- 4880
A1.RU.11.11RU6950 ...--T----------------G------A----------------------------------G-----G--------A---T------------TG----.-A--GC----A--TA-----C----------C-----------A---CCG---...--------A-- 5207
A1.RW.07.pR463F ...--T--------A-------G---GT-A----------------------------------G-----C------------T------------TG----.-A--AC----A--T-----AC-A------------------------CCA---...--T-----A-- 5698
A1.SE.95.SE8538 ...------C------------A----T-A--------C-------------------------G--------------A---T------C-----T-T---.-CT-G-----A---------C--------------------------CCA---...--T-----A-- 4882
A1.TZ.01.A341 ...-------------------G--T-T-AG-------C-------------------------G------------------T------------TGT---.-T--G--------T------C-------C--G--------------ACCA---...--T----AG-- 4885
A1.UA.01.01UADN139 ...--------A----------G------A---------------------T------------G-----G--------A----------------TGT---.-A--G-----A--A------C----------C-----------A---CCG---...--------A-- 4882
A1.UG.07.p191845 ...-------------------G--T-T-AG---------------------------------G-----C-----A------T------------TGT---.-T--G-----A--T------C-------A------------------CCA---...--T----CA-- 5719
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...--------A----------A----T-A--------C--------------------------------------------T------------TG----.-A--G-----A---------C------------------AC------CCG---...--T----CA-- 5124
A2.CD.97.97CDKTB48 ...-------------------G----T-AGT--------------------------------G-------C----------------------GTGT---.-A--G-----------A---C-A-----A-----------C------CCG---...--A------C- 5023
A2.CM.01.01CM_1445MV ...-------------------G----T-AGT---A----------------------------G--------------A---T------------TGT---.-AT-G-----------C---C-G-----------------C------CCG---...--A----A--- 4882
A2.CY.94.94CY017_41 ...-------------------G----T-AGT---------------------------------------------------T------------TGT---.-A--G-----------C---C-G-----------------C------CAC---...--A------C- 5040
B.AR.04.04AR143170 ...-----------------A-G---G---------------------G---------------------------A--A--GT--C---------------.----A--------A-------G---------C---------------G-G---...-------AA-- 4884
B.AU.04.PS1038_Day174 ...---------------R--R---------------------------------------T---------------------T------------------.----------A----------G-------------------------CCA---...--T---A---- 4897
B.BO.09.DEMB09BO001 ...------------------G-A--------------------------A--------A-----------TC---A------T------------------.----C--------------AC-G--------------C---------TCA---...--T-------- 5052
B.BR.06.06BR1119 ...--C-----A--------C-G----T------------------------------------------------A------T------------------.------------G--------G---------C---------------TCA---...----------- 5100
B.CA.07.502_1191_03 ...-------------------G------------------------------------------------------------T-----C------------.--------------------GCA------------------------CCA---...--T-------- 5110
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ...-------------------G---------------------------T-------------------------------GT------C-----------.-----C----A--A-------G-------------------------CCA---...--A---A---- 4909
B.CN.10.DEMB10CN002 ...-------------------G--------------------------------------------------------A--------C--G----------.----G--G-----A--C----G------------G------------CCA---...------A---- 5055
B.CO.01.PCM001 ...-----G-------------A--------------------------------G-----T---------------------T------------------.-------G-------------GA-T---------------------CTCA---...--A------C- 4888
B.CU.99.Cu19 ...-------------------G----------------------------------------------------------------T--------------.---------------------G--------------------------CG---...--T-------- 5230
B.CY.09.CY266 ...--------A----------A---G--------A---------------------GG-------------............-TG---C-----------.----CC----A-----------------A----A-------------GCA---...------A--C- 4888
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ...-------------------G---------------C----------------G---------------------------T------------------.---------------------G---------C--------C--------A---...--T---A---- 4921
B.DK.07.PMVL_011 ...------C-------------A-----A-----A----------------------------------------A------T-------G----------.-A--A------------------------------------------CCA---...------A---- 5048
B.DO.05.05DO_160884 ...-------------------GA--------------------------------C----------A----C----------T------T----G------.--G----------------------------C-----C-----------G---...--T-------- 4894
B.ES.09.P2149_3 ...--------------------A-----A-------------------------G-----------------A---------TT------G----------.---------------------G------------G------------CCA---...--T---AA--- 5139
B.FR.08.DEMB08FR002 ...--------------------A-------------------------------G---------------------------T-------C---G------.-------------A---------------------------------CCA---...------A---- 5045
B.GE.03.03GEMZ004 ...-------------------G--------------------------------G-----------------------A-A-T------------------.--A------------------GA------------------------CCA---...-----G----- 4879
B.HT.05.05HT_129389 ...--------------C--ACA--------------------------------------T--------------A-----CT-----------G------.-A--------------C----G---------------C---------G-G---...----------- 4884
B.JM.05.05JM_KJ108 ...------------------CG-----------------------------------------G------------------T------------------.---------------------GA--------G-----------C---G-G---...--T-------- 4891
B.JP.05.DR6538 ...------------------G----------------C-----------------------------A--------------T------------------.-A-------------------GA------------------------CCA---...------A--C- 5687
B.KR.07.07KYY4 ...-------------------G------A-----------------------------------------------------TT-----------------.----C--------A-------G-------------------------CCA---...----------- 5349
B.NL.00.671_00T36 ...-------------------G--------------------------------G--------------------A------T------C-----------.-----C-------A-------G-------------------------GGA---...----------- 5248
B.PE.07.502_2649_wg8 ...------------------G-A--------------------------C----G--------C-------CA-----A---T-TG-GAC-----------.-------------------------------A--------------ACCG---...----------- 5150
B.PY.03.03PY_PSP0115 ...--------A----------A----------------------------------G---------A--G-CA---------T-----------G--T---.-A--C----------------G------------------C--------A---...------AA--- 4891
B.RU.11.11RU21n ...--------------------A----------------------------------G--------A---------------T-----C-G----------.----------------------C--------------C---------GCA---...--T-------- 5254
B.TH.07.AA040a_WG11 ...-------------------------------------------------------G-----T------------------T-------G----------.---------------------G---------------------------A---...--------G-- 5035
B.TT.01.01TT_CRC50069 ...-------------------A-----------------------------------------------------A------T------------------.-A--------A----------G-------------------------GCA---...------A---- 4903
B.TW.94.TWCYS_LM49 ...------------------GT------A------------------------------------------C----------T------C-----------.---------------------GA--------C---------------CCA---...------A---- 5684
B.UA.01.01UAKV167 ...-------------------G-------------------------------------------------C----------T------C----G------.-------G-----A-------G------------------------ACCA---...------A---- 4909
B.US.11.ES38 ...-----------------G-----G-----------C-------------------------------------A------T------------------.-------------A-----------------------------------A---...------A---- 5618
B.UY.02.02UY_TSU1290 ...--------A----------G---G-------------------------------G------------------------T-----------G------.-------G-----A-------G---GT-------------------ACCA---...------A-T-- 4885
B.VE.10.DEMB10VE001 ...------C-------C----A-------------------------G------G-----------------A---------T------------------.-A--------A----------GA-----------------------AGGA---...--G---AA--- 5044
B.YE.02.02YE507 ...--------------------------------------------------------------------------------T------------------.---------------------G-------------------------C-A---...------A---- 4900
C.AR.01.ARG4006 ...------C------------G----T-AGT---A----------------------------G--A--G--------A---T-T----------------.-A--C--------A--C--AC-G--------C-----C--------ACCA---...--T---A---- 4867
C.BR.07.DEMC07BR003 ...------C------------A---GT-AGT----------------------T---------G--A-----------A---T------------------.-A--C--------A--C---C-G--------------C--------ACCA---...--T---A---- 5015
C.BW.00.00BW07621 ...------C------------G----T-AGT--------------------------------G-----G--------A---T------------------.----CC-------A--C--AC-G--------C-----C--C-----ACCA---...------A---- 5036
C.CN.98.YNRL9840 ...------C------------A----T-AGT---A--------------C----------T--G-----G--------A----------------------.-----C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...--T-------- 4870
C.CY.09.CY260 ...------C------------G------AGT-----------------------------------------------A---T-----------G--T---.-A--------A--A------C-A--------C-----C--------AG-A---...------A---- 4906
C.ES.07.X2118_2 ...------C----C-----C-G----T-AGT------------------C-------------G--------------A---T--------------Y---.--A--C-------A--C---C-G--G-----C-----C--------ACCA---...------AA-C- 5099
C.ET.02.02ET_288 ...------C------------GT---T-AGT--------------------------------G-----G--------A---T---G--------------.-------------C--C---C-G--------C--------------ACCA---...------A-T-- 4885
C.GE.03.03GEMZ033 ...------C------------GA---T-AGTG-------------------------------G-----G--------A---T------------------.--A--C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...------A--A- 4864
C.IL.98.98IS002 ...------C------------GT---T-AG----A----A------------------A----G-----G--------A---T-----------G------.-------------A--C---C-G--------C--------------ACCA---...------A---- 5017
C.IN.03.D24 ...------C------------G----T-AGT------------------C-------------G-----G--------A---T------------------.----CC-------A--C---C-G--G-----C-----C--------ACCA---...--T-------- 5719
C.KE.00.KER2010 ...------C-----------CA----T-AGT------------------C-------------G-----G--------A---T------------------.--A--C-------A--A---C-A--------C-----C--------ACCA---...------A--A- 4864
C.MM.99.mIDU101_3 ...------C--------A---A----T-AGT------------------C----------T--G-----G--------A----------------------.-----C-------A--C---C-G--------C-----C---------CCA---...--T-------- 5037
C.MW.93.93MW_965 ...------C------------A----T-AGT--------------------------------G-----G--------A---T-----------G------.----------A--A--C---C-G--------C-----C---------CCA---...------AA--- 4870
C.SN.90.90SE_364 ...------C------------G----T-AGT---A----------------------------G-----G--------A---T------------------.-------------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...------A---- 4852
C.SO.89.89SM_145 ...------C-------CA---G----T-AGT------------------T-------G--T--G-----G--------A---T------------------.--A--C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...------AA--- 4904
C.TZ.02.CO178 ...------C--------A---G----T-AGT------------------C-------------G-----G--------A---T-------G---G------.--A--C-------T--C--AC-A--------C-----C--------ACCA---...------A---- 4864
C.US.98.98US_MSC3018 ...------C------------G----T-AGT------------------T-------------G--A--G------ACA---T------------------.-----C-------A--C---C-G-----C----------------TACAA---...------A---- 4858
C.UY.01.TRA3011 ...------C------------A----T-AGT--------------------------G-----G--A--G--------A---T------------------.-A-----------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...--T---A---- 4854
C.YE.02.02YE511 ...------C------------G---GT-AGT--------------------------------T-----G--------A---T------------------.-------------A--C---C-G--------C-----C-----C--ACCA---...------A---- 4858
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ...------C-A----------G---GT-A---------------------------G---T-----------------A---T--------------T---.-A-----------A------C-G--------C-----C--------ACCA---...------A---- 5023
C.ZM.02.02ZM108 ...------C------------G----T-AGT--------------------------------G-----G--------A---T------------------.-------------A--C--AC-G--------C-----C--------ACCA---...--T-------- 5652
D.CD.83.ELI ...-------------------G---G--A-----A---------------------C------G------------------T-----------G--T---.---------------------G---------------------------A---...------A---- 5229
D.CM.10.DEMD10CM009 ...-------------------G---GT-A-----A---------------------C-------------------------T----C------G--T---.----------------C----G-A-G--------------C--------A---...--T-------- 5058
D.CY.06.CY163 ...-------------------G---GT-A-----A--C------------------C---------------A---------T-------G------T---.----C-----------C----G------------------C-------CA---...--T-------- 4891
D.KE.97.ML415_2 ...-------------------G---G--------A--C-------------------G------------------------T--------------T---.---------------------G---------------C---------G-----...--T------C- 5149
D.KR.04.04KBH8 ...-------------------G---GT-A-----A---------------------G------------G-----------CT-----------G--T-G-.----------A----------G-------------------------CCA---...--T----A--- 5642
D.SN.90.SE365 ...-----C-------------G---G--A-----A----------------------------------------A---------------------T---.-A-----------------A-G------------------C-------CA---...------A---- 5700
D.TD.99.MN011 ...-------------------G---GT-A-----A---------------------C-------------------------T------------------.-A--------------C----G------------------C--------A---...--T-------- 4907
D.TZ.01.A280 ...-------------------A---G--A----------------------------G-----------------------CT--------------T---.---------------------G----------C----C---------T-G---...------AA--- 4884
D.UG.08.p191859 ...-------------------G---G--------A--C-------------------G------------------------T-----------G--T---.G------------------------G-----------C-----------A---...--T-------- 5701
D.YE.02.02YE516 ...-----G-------------A---GT-A-----A---------------------C-------------------------T--------------T---.-A--------A-----C----G---G--------------C------GCA---...--T-------- 4894
D.ZA.90.R1 ...-------------------G---G--A-----A----------------------------G------------------T--------------T---.-A-----G-------------G---------------C-------TA-CA---...------TC--- 5032
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ...--G--------------CCA----T-AGT---A--C----------------------T-----------------A---T-T---------G------.--A--------------------------------------------C-A---...----------- 4786
F1.AR.02.ARE933 ...--C--------------CCA-------GT---A--C-------------------------G------------------T-----------G------.-T---------------------------------------------CCA---...------A-T-- 4977
F1.BE.93.VI850 ...-----GC----------CCA------AGT------C------------------G------G------------------T-----------G------.-AA-------------------------------G------------CCA---...--T--C----- 5023
F1.BR.07.07BR844 ...--G--------------CCA------AGT------C------------------GG-----G------------------T------------------.----C------------------------------------------CCA---...--------A-- 5464
F1.CY.08.CY222 ...--G------------A-C-A------AGT---A---------------------G------G--------------A---T-----------G------.-----C----A--------------------------C---------CCA---...--T-------- 4876
F1.ES.11.DEMF110ES001 ...--G--------------C-G------AGT---A---------------------G------G-----------A------T------------------.---------------------G-------------------------CCA---...----------- 5021
F1.FI.93.FIN9363 ...--G--------------C-A------AGT---A--C------------------G---T--G------------------T-----------G------.-A--------------------C------------------------CCA-TC...---------A- 5012
F1.FR.96.96FR_MP411 ...--G--------------C-A------AGT---A---------------------G------G------------------T------------------.-----------------------------A-----------------CCA---...--T-----A-- 4885
F1.RO.96.BCI_R07 ...-----------------C-A------AGT---A-------------------G-G---T--G------------------T------------------.-------------------------------C-A-------------CCA---...----------- 5707
F1.RU.08.D88_845 ...-------------------A------AGT---A---------------------G-------------------------T------------------.-------------R-----------G-----C--------------RCCC---...------A---- 5142
F2.CM.10.DEMF210CM007 ...-----------------C-G------AGT------------------C-------------G------------------T------------------.-A------------------C-G------------------------GAA---...---------A- 5033
F2.CM.97.CM53657 ...--G--------------C-G------AGT------------------C-------------G-------------------------------------.--------------------C-------------------C------GAG---...----------- 4876
G.BE.96.DRCBL ...-------------------G----T-A------------------G---------------G-----------A--A--C------------G--T---.-A--G-----A--------AC--------------------------CCC---...--------T-- 5640
G.CM.10.DEMG10CM008 ...------------------CA----T-A-----A---------------T-------A-T--G--A-----A--A-----CT-------G---G--T---.-A--G-----A--------AC--------------------------CC----...--T-------- 5064
G.CN.08.GX_2084_08 ...-------------------A----T-A-----A-------------------------------------------A--CTT------G------T---.-A--G-----A-----C----CA--------------------C--ACCC---...--T--C----- 4923
G.CU.99.Cu74 ...-------------------A----T-A-----A----------------------G-----G-----------A--A--C---------------T---.-AT-G--------------A---------------------------CCC---...----------- 5287
G.ES.09.X2634_2 ...-------------------G----T-A-----A----------------------G-----G--------------A--CT-------C---G--T---.-AG-A-----A--T-----A-GA------------------------CCC---...----------- 5166
G.GH.03.03GH175G ...-------------------G------A-----AA--C-------------------A----------------A--A--CT-----------G--T-G-.-A--G-----A--------A---------------------------CCC---...--T-------- 5723
G.KE.93.HH8793_12_1 ...-------------------G----T-A-----A---------------T------------G-----------A-----CT-----------G--T---.-A--G-----A-G----------------------------------CCC---...--T-------- 5083
G.NG.09.09NG_SC62 ...--------A--C-------G----T-A-----A--------A-------------------------------A--A--CT-------G----T-T---.GA--G--------------AGTA--------------------C--ACCC---...--T-------- 4875
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B.FR.83.HXB2 ...CCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAGATGGAACAAGCCCCAGAAGACCAAGGGCCACAGAGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAG.AGCTTTTAGAGGAGCTTAAGAATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGG...CTCCATGGCTT 5683
Vif _.__P__P__L__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R__W__N__K__P__Q__K__T__K__G__H__R__G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr _M__E__Q__A__P__E__D__Q__G__P__Q__R__E__P__H__N__E__W__T__L__#E__L__L__E__E__L__K__N__E__A__V__R__H__F__P__R__I__W__.__L__H__G__L
G.PT.x.PT3306 ...-------------------G----T-A-----A----------------------G-----G--------A-----A---T--------------T---.-A--GC----A--C-----------------C--G------------CC----...----------- 5623
G.SE.93.SE6165_G6165 ...-----------C---------G--T-AG----A----------------------------G-----------A--A--CT-----------G--T---.-A--G-----A--------A---------------------------C-----...--T-------- 5080
H.BE.93.VI991 ...-------------------GA-----AGT--------------------------------G-------------------------------------.-A-----G-----A-----A-G------------G----A-------CCA---...--T----A--- 5072
H.BE.93.VI997 ...-------------------AA--G--AGT-------G------------------------G----------------------------A--------.---------------------G---------C--G-----------AGAC---...------CAA-- 5007
H.CF.90.056 ...-------------------GA--G--AGT--------------------------------G-------------------------------------.--------------A----------G--------G-----------AG-A---...------CAA-- 5030
H.GB.00.00GBAC4001 ...-------------------GA--G--A----------------------------------G------------------T------------------.----G-----A----------G---------C--G---------C-TGCA---...-----CCAAC- 5201
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...------C-----------CA---G--AGT--------------------------------------------A------T------------------.-------G-----------A-GA------------------------CCA---...------AA--- 4877
J.CM.04.04CMU11421 ...------------------CA------AGT------------------C-------------G------------------Y------------------.-------G-----R-----A-----------C--------Y--Y---MCA---...--T-----T-- 5189
J.SE.93.SE9280_7887 ...------------------CA------AGT--------------------------------C-----------A------T--C---------------.-------G-----------A-----------------C---------CCA---...--T---A-T-- 4997
J.SE.94.SE9173_7022 ...------------------CA------AGT--------------------------------G--A--------A------T--C---------------.-------G-----------A-----------------C---------CCA---...--------T-- 4998
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...-----GG----------CCA------AGT---A----------------------------G------------------T-------G------A---.--A------------------GA-----------------C------CCA---...-------A--- 4875
K.CM.96.96CM_MP535 ...------G------------A------AGT--------------------------------G------------------A--------------T---.--A----G-------------GA------------------------CCA---...------AATC- 4879
01_AE.AF.07.569M ...------C----------G-A----T-A-----A--C--------------------A...GG-------G---A--A--CA--------------T---.-A--G--------------A-T-------------------------CCC---...--T-------- 4886
01_AE.CN.09.1119 ...------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G-----------A--A--CTT-------------T---.-AT-G-----A--------A-----------------------C---CCC---...----------- 4917
01_AE.HK.04.HK001 ...--G---C----C-----A-A----T-A-----A----------G-G---------------G-----------A--A--CT--------------T---.-A--A--------------A----------Y-------------R--CCC---...------A---- 5045
01_AE.JP.x.DR0492 ...------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G-------G---A--A--C---------------T---.-A--G--------------A---------------------------CCC---...----T------ 5695
01_AE.TH.04.BKM ...------C------------A----T-A-----A-------------------------T--------------A--A--CT--------------T---.-A--G--------------A--C------------------------CC----...--T------C- 5635
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ...------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G--------------A--C--------G------T---.-A--G--------------A------------------------G--CCC---...----------- 5104
01_AE.TH.90.CM240 ...------C----------A...G--A-A-----A------------------------...-G-----------A--A--CT--------------T---.-A--G--------------A---------------------------CCC---...-----A----- 5251
01_AE.VN.98.98VNND15 ...------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G---T-------A--A--CT--------------T---.-A--G--------T-----A---------------------------CCC---...----------- 4938
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ...------C----------C-G----T-A-----A------------G---------------G--------A-----A---T------------------.-AA-G-----A--------A---------------------------CCA---...--T-----A-- 5054
02_AG.ES.06.P1261 ...-------------------A---GT-A-----A--C---------G---------------G------------------TT-------------T---.-A--G-----A--------AC--------------------------CAG---...--------A-- 5120
02_AG.FR.91.DJ263 ...-------------------A---GT-AG----A--C-------------------------G--------------A--GTT-----------------.-A--G-----A--------AC----------G---------------CCG---...--------A-- 5031
02_AG.GH.03.03GH181AG ...-------------------A----T-A-----A--C-------------------------G-----------------GTT-----------------.-A--G-----A--------AC--------------------------CCC---...----------- 5707
02_AG.LR.x.POC44951 ...--------A----------A---GT-AG----AA--C---------------------T--G-----------------GTT-----------------.-A--G-----A--------AC-G------------------------CCG---...--------A-- 5678
02_AG.NG.x.IBNG ...-------------------G---GT-AG----A--C--------AG---------------G-----------------GTC-----------------.-A--G-----A--------AC----------------C---------CCG---...--------A-- 5208
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...-------------------A---GT-AG----A--C---------G---------------G--------------A--GTT-----------------.-A--G-----A--A--G--AC----------C---------------CC----...--------A-- 4880
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ...-----------------A-A---GT-AG----A--C-------------------------G-----------------GTT----------G--T---.-A--G-----A--------A---------------------------CCA---...--T-----A-- 4880
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ...--G----------------A---G--AG----A--C-------------------------------------------GTT-----------------.-A--G-----A--------AC----------------C---------CCA---...--A-----A-- 4873
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...-------------------------------------------------------G--------A---------------T-------G----------.---------------------G---------------C---------G-G---...--T---A---- 4909
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...-------------------A------AGTG-------------------------------G-----G-----A--A---A-T----------------.-------G-----------A--------------G-----------ACCC---...---------C- 5049
05_DF.BE.x.VI1310 ...-----------C-------G---G--A-----A--C-------------------------------G--------A---T------------T-----.-------------------AC--------------------------CCA---...------A---- 5065
06_cpx.AU.96.BFP90 ...------------------CAA--G--AGT--------------------------------G-----------A------T------------------.-A-----G--------G--A-G------------------------ACCA---...------AA-A- 5711
07_BC.CN.98.98CN009 ...------C--------A---A----T-AGT------------------T----------T--G-----G--------A---T------------------.-----C----------C---C-G--------C-----C--------ACCA---...--T---A---- 5018
08_BC.CN.06.nx2 ...------C--------A---A----T-AGT------------T-----C----C--T--T--G--C--C---T----A----------------------.-----C-------AG-C---C-G----T---C--G--C--------ACCA---...--T-------- 5620
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...-------------------A------AGT--------------------------G-----G-----------A--A---A------------------.-------G---------------------------------------CC----...----------- 4885
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...-------------------G---G--A-----A----------------------G------------------------T--------------T---.----C--------------------------------C---------------...--T---AA-C- 5062
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...-------------------A----T-A----------------------------------G-----------A--A---T------------TGT-G-.-A--G-----A--A------C-------A--C-----C---------CCG---...--------A-- 5047
12_BF.AR.99.ARMA159 ...--G--------------C-A---G--AGTG--A--C-----------C-------------G------------------T------------------.----------------------------------------C------CCA---...----------- 5688
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...--G--------------G-AA---T-AGT--------------------------------G--A--------A--A---A------------------.-------G-----------AC------------A-------------CC----...--T-----A-- 5088
14_BG.ES.05.X1870 ...--G--------Y-------A----T-A-----A----------------------G-----G--------------A--CT--------------T---.-A--G-----A--------A---------------------------CCC---...----------- 5150
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...------C-------G----A----T-------A---------G---------------T--G-----------A--A--CT------G----C--T---.-A--G--------------A-----------A-A-...---T-----CCC---...----------- 5076
16_A2D.KR.97.97KR004 ...-----CC------------G---G--A-----A-----------------------------------------------T--------------T---.----C-----A--T-------GA------------------------CCA--A...------A---- 5046
17_BF.AR.99.ARMA038 ...--G--------------C-A------AGT---A--C------------------G------G------------------T------------------.-----------------------------------------------CCA---...------A---- 4897
18_cpx.CU.99.CU76 ...--------A----------G----T-AG----A----------------------------G--------------A---A------------------.-------G-----------A-----------------C------C-ACCC---...---------C- 4988
19_cpx.CU.99.CU7 ...-------------------G----T-A-----------------------------A----G-----------A--A--CT-----------G--T---.-A--G-----A--C-----------------------C---------CCA---...--T-----A-- 4909
20_BG.CU.99.Cu103 ...-------------------G----T-A-----A----------------------G-----G-----------A--A--C---------------T---.-A--G--------------A---------------------------CCC---...--T-------- 5149
21_A2D.KE.99.KER2003 ...------C----------A-GA--G--A-----A-------------------------T--------------A--------TG-----------T---.---------------------G-------------------------CCA---...------A---- 4888
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...-----CC------------G----T-A-----A----------------------------G-----------A-TA--CT--------------T-G-.-AG-G--------------A------------------------G--CCC---...----------- 4891
23_BG.CU.03.CB118 ...-------------------G----T-A-----A----------------------G-----G-----------AC-A------------------T---.-A--G--------------A---------------------------CCC---...--T-------- 5126
24_BG.ES.08.X2456_2 ...-------------------G----T-A-----A----------------------G-----G-----------A--A------------------T---.-A--G--------------A---------------------------CCC---...----------- 5134
25_cpx.CM.02.1918LE ...-----C-------------G---GT-A-----A------------G-A-------------------------A--A---A------------------.-------G--------------------C--C--------------ACCC---...--T-------- 4891
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...-------------------A------A----------------------------------------------A------T--------------T---.-A--G---------------C-G-----------------------ACCA---...----------- 5688
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...---T---------------G---G--A----------------------------------G-----------A--A---A--------------A---.-------G-----------A---------------------------CCC---...---------C- 5674
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...-------------------G--------------------------------------T-----------------A---T------------------.-------------A-------G---G-----------------------A---...----------- 5049
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...-------------------G--------------------------------G---------------------------T------------------.---------------------G-------------------------------...----------- 5087
31_BC.BR.04.04BR142 ...------C------------G----T-AGT---A-------------G--------------G--A--G--------A---A------------------.-A-----------A--C---C-G--------C--G--C--------ACCA---...--T-------- 5155
32_06A1.EE.01.EE0369 ...------C-----------CAA-----AGT----------------G---------------G-----------A--------------------G----.-A-----G-------------G-----------A-------------CCA---...------A---- 5318
33_01B.ID.07.JKT189_C ...------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G-----------A--A--C--------G------T---.-A-----------------A-------------A-------------CCC---...---------Y- 4984
34_01B.TH.99.OUR2478P ...------C------------A----T-A-----A---------------------C---T--G-----------A--A--C-----C---------T---.-A--G--------------A---------------------------CCC---...----------- 4885
35_AD.AF.07.169H ...---------------A---G------AG----A--C-------------------------G-----C-----A------T------------TGT---.----GC----A--T------C--------------------------CCA---...--T--G--A-- 4883
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ...-------------------A----T-A-----A--C-------------------------G-----------------GTT---C---------T---.-A--G-----A---------C--------------------------CCA---G..--------A-- 4889
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...-------------------A---GT-A----------------------------------G-----------A--A--CT-----------G--T---.-A--G-----A-----------------------G-----C------CCA---...--T------C- 4873
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...--G--------------C-AA-----AGT---A--C-------------------------G-------------------------------------.----------A---------GC-------------------------CCA---...--T---A---- 5106
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...---------------C---A-----------------------------------------C------------------T------------------.-----C----A--A-------C-------------------------G-G---...----------- 5160
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...--------A------C---A----T-------AA---A-----------------G------------------------T------------------.-----C----A--A-------G-------------------------CCA---...------AA--- 5166
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...-------------------GA---T-A-----A-----------------------------------------------T------------------.-----------------------------------------------CCA---...--T-----T-- 5221
43_02G.SA.03.J11223 ...-----C------------G-A--GT-A-----A--Y------------T------------G-----------------GTY-----------------.-A--G-----A--R-----AC----------------------C---CCG---...--------AY- 5208
44_BF.CL.00.CH80 ...-----------------CCA----T-AGT---A---------------------G------------------A------T------------------.-A-------------------G-------------------------CCA---...------A--C- 5125
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ...------C------------AA---T-AG---------------------------------G--A---------------T------------TGT---.-A--A-----A------------------------------------CC----...--------G-- 5669
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...--G--------------C-A------AGT---A--C------------------G------G------------------T------------------.-------------------------------------C---------CCA---...------A---- 5121
47_BF.ES.08.P1942 ...--G--------------CCA----T-AGT-RRA--C-------------------------------------A------T------------------.-------------------A-----------C---------------CCA---...----------- 5125
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...------C------------A---GT-A-----A-------------------------T--G-----------A--A--C--------G------T---.-A-----------------A-----------C----------------CG---...----------- 4888
49_cpx.GM.03.N26677 ...------C-A------AC--G---GT-A----------------------------------G-----G--------A---T------------------.--A--C-------A--C--AC-G--------A-----C---------CCA---...------A---- 5105
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...-----CC-T--C-------A----T-A-----A-------------------------T--------------A--A--CT-T----C-------T---.-A--G--------------A---------------------------CCC---...----------- 4890
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ...------C----------C-A----T-------A-------------------------T-----A--------A-CA---T-----------G--T---.-A--G-----------C--A---------------------------CCC---...---T------- 4997
53_01B.MY.11.11FIR164 ...------C------------A----T-A-----A-------------------------T--------G-----A--A--CA-T------------T---.----G--------------AC-------------------------ACAA---...--T------C- 5020
54_01B.MY.09.09MYSB023 ...------C------------A------A-----A-------------------------T--G-----------A--A--T--------G------T---.----G--------------A-----------C---------T-----CCC---...----T------ 5085
55_01B.CN.10.HNCS102056 ...-----CC------------A---GT-A----------------------------------T-----------A--A---T--------------T---.-A--G-----A--------A--------A-----G------------CCC---...--T-------- 4993
O.BE.87.ANT70 ...--T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A----------------A--T--GA-T--G--A---GCT-AA-----CTT----------G------.----C-----A-----A--AGCA-----A--A--------C------CC----...--A--C-C--- 5737
O.CM.91.MVP5180 ...--T--CC-A--C-----CCA--G-T-A-----A------------------TG---A-T--G--A---GCT---------TT-----------------.----CC-G--A-----G--AG-A-----A--A--------C------CC----...T-A--A-C--G 5712
O.CM.98.98CMA104 ...--T--C--A--C-----CCA---GT-A-----A-------------GA-A--T-----T--G--A---GCT--A------TT----------G------.----CC----A--T--G--A-CA-----A--A---------------CC----...--AY-C-C--- 5169
O.FR.92.VAU ...--T---C-A--C-----CCA---GT-A-------------------G--A--T--G--T-----A---GCC---------GTT----C----G------.----CC----A-----A---GCA-----A--A--------------A-AC---...--G--A-C--- 5249
O.SN.99.99SE_MP1299 ...--T--CC-A--C-----CCA---GT-A-----A----------G--G--A--T--G--T--G--A---GCT--A------TT----------T------.----CC----A--A--A--AGCA-----A--A--------C-----ACC----...--A--G-C--- 5736
O.US.10.LTNP ...--T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A--C----------G--A--T--G-----G--A---GCC--A------TT----------G------.----CC----A--A--A--A-CA-----A--A--------C-----ACA----...--A-----A-- 5658
O.US.97.97US08692A ...--T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A--------------R-A--T--G--T--G--A---GYT--A------TT----------G------.----CC----A-----A--AGCA-----A--A--------C------CC----...--A--G----- 5134
N.CM.02.DJO0131 ...-----C--A--------G--T--GT-A-----A----------------A---------GC---------------A--CT-T----------------.-AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A----C----...--A-----G-- 5189
N.CM.04.04CM_1015_04 ...-----C--A--------GG-C--GT-A-----A-------------G--A---------GC---------------A--CT-T---------G------.-AT-A-----A--CT-A--A-----------GC-C--------A---------...--A-----G-- 5188
N.CM.06.U14842 ...-----C--A--------G--T--GT-A-----A------------G---A---------GC---------------A---T-T---------R------.-AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A----Y----...--A-----G-- 5190
N.CM.95.YBF30 ...-----C--A--------G--T--G--A-----A------------G---A--------TGC---------------A--CT-T---------G------.-AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A---------...--A-----G-- 5277
N.CM.97.YBF106 ...-----C--A--------G--T--GT-A-----A------------G---G---------GC---------------A--CT-T---------G-C----.-AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A---------...--A-----G-- 5275
N.FR.11.N1_FR_2011 ...-----C--A--------G--T--G--A-----A------------G---A---------AC---------------A--CT------------------.-AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A---------...--A-----A-- 5084
P.CM.06.U14788 ...-----CC-C--------CCA--T-T-----C-A--C-T-----G---C-------G-----------R-CA--A------TT------G----TG---C.-AACC--------A--C---G-G-----A--A-----C--C------CC----...T-A--CTCA-- 5154
P.FR.09.RBF168 ...-----CC-C--------CCA--T-T-----C-A----T-----G--R--------G-----R-----G-CA--A------TT------G----TG---C.-AACC--------A--C---GCG-----A--A----CC--C---YT-CAA-AC...T-A--CTCA-- 5718
CPZ.CD.06.BF1167 AGA--T--A--A--CTCA--A--TGTC---G---------------------------GA-T-----C----CA--A--A--GTGG---C-----TT-T---.-TACA--G--A--AA-A--A-----G--AA-G-----------A--A-A-ACA...--A--AAA-A- 5797
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...------C----CTCA--AG-A--GT-AG----A----------------------G-----G--A---TCA--A-----CT-TG-GC-G---CTGT---.-CACA--G--A--AA----AC-A-----A--------C-----C--ACCC---...T-A----CAC- 5225
CPZ.GA.88.GAB1 ...--------A--------CG-C---T-A----------------------A-----G--------T----CA--A--A--TT--C-G------G--T---.--ACC--G--A--AT-A--A--------A--A--------C-----ACCA---...T-G---CAA-- 5747
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GGAAG---------AGC---AGTT---T-A-----A--C-------------A--------T--G--------------A---T-T---C------T-T---.-TG-G--------AT-A--AC-A-----A-----G--C-----A--ACCAGTA...--G--G--AG- 5342
CPZ.US.85.US_Marilyn ...-----C--A--------G--T---T-------A---------------TG------------------GCC--A--A---T-------G---G--T---.-TG-C-----A--A--A--AG-A--G---T-GC-C-----------ACCC---...--A--A----- 5743
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Vpr premature end (HXB2 only)
frameshift insert in HXB2

B.FR.83.HXB2 AGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGATACTTGGGCAGGAGTGGAA...GCCATAATAAGAATTCTGCAACAACTGCTGTTTATCCAT..TTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGAATAGGCGTT...ACTCGA............CAGAGGAGA...GCA...A 5827
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R__I__G__V__.__T__R__.__.__.__.__Q__R__R__.__A__.__
Vpr __G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__T__W__A__G__V__E__.__A__I__I__R__I__L__Q__Q__L__L__F__I__H_##_F__Q__N__W__V__S__T__*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---A---T--------A-T--C----------------A---G--T---...-------------C-T--------T-A------G-T---...--------------C-A----------------A--...-TR---............GG---A---...-GC...- 5034
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------------------C--C----------------A------T---...--T---G--------T-------GT-AT-----G-T---...--------------C-AC---------------C--...-TG---GGA.........GG---A---...-GC...- 5034
A1.ES.06.X2110 ---A--------T---A-T--C--------C-------A------T---...---------------T--------T-A------G-T---...--------------C-A----------------A--...-T--A-............GG---A---...-TC...- 5064
A1.IT.02.60000 ---A------------A-C--C----------------A---G--T---...--T------------T-----------------G-T---...--------------C-A----------------A--...TTG-A-............AG---A---...-TC...- 5831
A1.KE.06.06KECst_001 G--AAT----------A-C--------------G----A----------...------G------C------------A------G-T---...----------------A----------------A--...-T--C-............GG---A---...-GC...- 5023
A1.RU.11.11RU6950 ---A-----G------A-C--C-----------G----A---G--T---...--T----------C-T----------A------G-T---...--------------C-A---------G------A--...--G-A-............AG---A---...-TC...- 5350
A1.RW.07.pR463F ---A------------A-C-------------------A------T---...--T---G------C-T----G-----A------G-T---...--------------C-A----------------A--...-T----............GG---A---...-TC...- 5841
A1.SE.95.SE8538 ---A--------------T--C----------------A------T---...--T----C-----C-T--------T-A------G-T---...--------------C-AC---------------A--...-T----............GG---A---...-TC...- 5025
A1.TZ.01.A341 ---A-----G------C-C--C----------------A------T---...--T---G-G----C------------A------G-T---...--------------C-A----------------A--...-T----............GG---A---...-GC...- 5028
A1.UA.01.01UADN139 ----------------A-C--C----------------A---G--T---...--T------------T----------A------G-T---...--------------C-A----------------A--...GTG-A-............AGA--A---...-GC...- 5025
A1.UG.07.p191845 ---A-----------------C-----T----------A------T---...--T----C-----C----------T-A------G-T---...--------------C-A----------------A--...-T----............GG---A---...-GC...- 5862
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---A-----------CA-C--C--------C------A----G--T---...-TT------------T-A--------A------G-T---...----------------A----------------A--...-T--C-............GG---A---...-GC...- 5267
A2.CD.97.97CDKTB48 G--A------------A-T--C------------A---AG-----T---...--T---G--------T----------A------G-T---...--------------C-A----------------A--...-T--C-............AGA--A---...-T-...- 5166
A2.CM.01.01CM_1445MV G--A--------------T-TC-----------C----A------T---...--T---------TA-T----------A------G-----...-----------A--C-A----------------A--...-T----............AGA--A---...-T-...- 5025
A2.CY.94.94CY017_41 ---A---T-C------A-T--C-----------C----A------T---...-TT--C------TA------------A------G-----...--------------C-A---------G------A--...-T----............AGA--A---...-T-...- 5183
B.AR.04.04AR143170 ----------------A-C--C----------------AG-----T---...--T--------G--GT----------T------------...----------------AT---------------A--...------............--A--A--G...AT-...- 5027
B.AU.04.PS1038_Day174 ---A---T-C---------------------------A-----------...-----------------------------------T---...---------------------------------A--...-T--A-............-T-------...---...- 5040
B.BO.09.DEMB09BO001 -------T------------------------------A----------...------------G----------------------T---...-----G----------A----------------A--...-T---C............----C----...---...- 5195
B.BR.06.06BR1119 ---A---T------------------------------A----------...--------------A--------------------T---...-----------A--C-A---------G------A--...---..................C-----...---...- 5237
B.CA.07.502_1191_03 ---A---T-------------C-----A---------------------...--T----------CA--------------A-----T---...----------------A----------------A--...CT--A-............---------...---AGA- 5256
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ---T-----------------A--------------------------G...-----------------------------------T---...-----------A----A---------------TA--...-T----............--A------...A--...- 5052
B.CN.10.DEMB10CN002 ---A---T-C-----------------A---------A-------A---...--------------CT-A------A----------T---...-A---------A----A---------G------A--...-T----............---------...--C...- 5198
B.CO.01.PCM001 ---A------------------------A--------------------...-T-T---------CC--------------------T---...--------C-----C----T-------------A-C......-A-............-----AG--...---...- 5028
B.CU.99.Cu19 ---A---T-------------------------C---------------...---T----------G---------A-A-------CT---...---------------------------------A-C...-A--TG............---------...A--...- 5373
B.CY.09.CY266 -------T-------------------A---------A-----------...--------------C--------------------T---...----------------A---C------------A--...-T--C-............-----A---...---...- 5031
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---A--------------G------------------A-----------...---------------T-------------------T---...--------------C-A----------------A-C...------............---------...A--...- 5064
B.DK.07.PMVL_011 -------T-----------------------------A----------G...---T--C-----G----------------------T---...----------------A----------------A-C...TTG---............---------...-G-...- 5191
B.DO.05.05DO_160884 ---A---T-------------------A----------A----------...--------T-----C--------------------T---...----------------A----------------A--...CT--C-............-G---A---...A--...- 5037
B.ES.09.P2149_3 ---A---T-C-------C---C-----A---------------------...---C--G----------------------------T---...----------------AC-------A-------A--...-T----............-----A---...---...- 5282
B.FR.08.DEMB08FR002 ---A--GT-C--------------------C------------------...-------------C---A---------T-------T---...----------------AC---------------A--...-T----............--A------...T--...- 5188
B.GE.03.03GEMZ004 ---A---T-C---------------------------------------...-------C-----C---------C---------G-T---...----------------A---C------------A--...-A--C-............--A------...---AGA- 5025
B.HT.05.05HT_129389 -------------------------------------------------...--T--------------------------------T---...--------------C-A----------------A-C...----CTACTCGA......-----A---...---...- 5033
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------------A---------------------...-------------C---------------A---G-T---...--------C-------A----------------A--...-T--A-............-----A---...A--...- 5034
B.JP.05.DR6538 ---A--------T------------------------------------...---------------------------------------...--------C-------A----------------A--...-T--C-............---------...---AGA- 5833
B.KR.07.07KYY4 ---A---T-------------------------------------A---...---T---------C----------A-A--------T---...-----------A----A------------G---A--...-G----............-G-------...---...- 5492
B.NL.00.671_00T36 ---A---------------------------------------------...---C-------------------------------T---...-----------A----A----------------A--...------............-GAG-----...-T-...- 5391
B.PE.07.502_2649_wg8 ---A---T-----------------------------A-----------...------------G----A--------AT-----------...----------------AC---------------A--...------............--A------...--C...- 5293
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------------A-TCT------A---------A-----------...---W---------C---------------------T---...----------------AC---------------A--...----C-............--A------...C--...- 5034
B.RU.11.11RU21n ---A---T-C-----------------A---------------------...---T---------C---------------------T---...----------------A----------------A--...-T---G............-G---C---...---...- 5397
B.TH.07.AA040a_WG11 G--A---T----------T--A---------------------------...-----------------------------------T---...-A-------------------------------A--...----C-............---------...---...- 5178
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---A---T--G-------G------------------------------...-----------------------------------T---...----------------AT---------------A--...-T----............-----A---...---...- 5046
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---A---T-----------------------------------------...-----------------------------------T---...----------------A----------------A--...-T----............---------...---...- 5827
B.UA.01.01UAKV167 ---A---T-C---------------------------------------...-----------------------------------T---...-----------A----A---------------AA--...-T----............---------...---...- 5052
B.US.11.ES38 -------T------------------------------A----------...---------------------------T-------T---...----------------A----------------A--...-T---C............--A------...---...- 5761
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---A---T-----------------------------A-------A---...---T----------G-----------A--------T---...-----------A--C-A----------------A--...-TG---............---------...---...- 5028
B.VE.10.DEMB10VE001 ---A-----------------------A--------------T------...--------C--------------------------T---...----------------AC---------------A--...-T----............---------...A--...- 5187
B.YE.02.02YE507 -------T-------------------A-----C---------------...---T--G-------G--------------------T---...----------------A----------------A--...----C-............-G-------...---...- 5043
C.AR.01.ARG4006 ---A---T-------------C-----A---------ATG---------...--T-----------------------A------G-----...--------------C--T------C--------A--...-TAA--............---------...---...- 5010
C.BR.07.DEMC07BR003 ---A---T----------G--C---------------A-G--G------...--T-----------------------A------G-----...--------------C-AG------C--------A--...TTAA--............--A--A---...---...- 5158
C.BW.00.00BW07621 ------G---------A-T--A-----A---------A-------A--G...--T------------T----------A--------T---...-----------A--C-AG--------------TA--...-TG---............-----A---...A--...- 5179
C.CN.98.YNRL9840 ---A---T--G----------C---------------A-------C---...A-T---------C-A--A-----------------T---...--------------C-AG---------------A--...TGGA--............-----A---...---...- 5013
C.CY.09.CY260 ---A-----------------C-----A---------A-------T---...--TC----------A--------------------T---...--------------C-AG---------------A-C...TTG---............-----A---...---...- 5049
C.ES.07.X2118_2 ---A--------A--------C-----A---------A-G-----T---...--TC-G--------------------A------G-T---...--------------C-AG--C------------A--...TTA-A-............--A--A---...---...- 5242
C.ET.02.02ET_288 ---A---T--------A-C--C---------------AGG-----A---...--TC------C-T-C---------TCA------------...--------------C-AC---------------A-C...--AA--............-----A---...---...- 5028
C.GE.03.03GEMZ033 ---A---T----T--------C---------------A-G-----T---...-TG---------G-----------T-A-----C--T---...--------------C-AG---------------A--...TTG---............-----A---...---...- 5007
C.IL.98.98IS002 ---A---T-------------C---------------ATG-----A---...--T---------------------A--------------...--------C-----C-AT---------------A--...-TA---............-----A---...---...- 5160
C.IN.03.D24 ---A---T--G----------A-----A---------A-------T---...A-T-----------A--------------------T---...--------------C-AT---------------A--...GTG---............-----A---...---...- 5862
C.KE.00.KER2010 ---A---T----------G--C---------------A-------C---...--T-----C-----C-----------A--------T---...--------------C-AC---------------A--...CT----............--A--A---...---...- 5007
C.MM.99.mIDU101_3 ---A---T--G----------C---------------A-------T---...ATT-----------A-----------A--------T---...--A--G--------C-AG---------------A--...GTGA--............-----A---...---...- 5180
C.MW.93.93MW_965 ---A-----------------C---------------A-G-----C---...-TG---------------------T-AT-------T---...--------------C-AT-----T---------A--...TTG---............-----A---...A--...- 5013
C.SN.90.90SE_364 ---A-----------------C---------------A-G-----C---...--T-----------------------A--------T---...--------------C-AG--C------------A--...-TA-A-............-----A---...---...- 4995
C.SO.89.89SM_145 ---A-----------------C---------------A-------C---...--T-----T-----A-----------A-------CT---...--------------C-A----------------A--...TTG---............-----A---...---...- 5047
C.TZ.02.CO178 ---A-------------C---CC--------------AAT-----C---...--TC----------G-----------A------G-T---...--------------C-AG---------------A--...TTG-A-............-----A---...---...- 5007
C.US.98.98US_MSC3018 G--A-----------------C---------------A-------T---...--------------A------------------------...--------------C-AGT--------------A-C...CTG---............-----A---...A--...- 5001
C.UY.01.TRA3011 ---A-----------------C-----A---------ATG---------...--T---------------------T-A------G-----...--------------C-AG------C--------A-C...CTAA--............-----A---...---...- 4997
C.YE.02.02YE511 G------T-------------C-----A-----A---A-G-----T---...--T---C-------------G-----AT-----G-T---...--------------C-AG--C------------AC-...-TA---............--T--A---...---...- 5001
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ---A---T----------G--C-----------C-----G-----C---...--T-----------------------A--------T---...--------------C-A----------------A--...-TA---............-----A---...A--...- 5166
C.ZM.02.02ZM108 -------T-------------A-----A---------A-G-----T---...--T---------------------A----------T---...--------------CTCG---------------A--...-TA--T............-----A---...---...- 5795
D.CD.83.ELI ---A--------T--------------------C----T------T---...--T-----------A---------T-A--------T---...----------------A----------------A--...-T----............-----A---...---...- 5372
D.CM.10.DEMD10CM009 ---A--------T-----C--------------C---A-------T---...---T----------C---------T-A-----C--T---...----------------A----------------A--...-T--C-............-----A---...---...- 5201
D.CY.06.CY163 ---A--------T--------------------C-----------T---...--TC---------CC---------A-A-----C--T---...----------------A----------------A--...-T--C-............-C---A---...---...- 5034
D.KE.97.ML415_2 ---A--------------G--------------C---A-------T---...--T-----------C--T------T-A--A---------...-----------------C--------G------A--...-A----............-----A---...A--...- 5292
D.KR.04.04KBH8 ---A-------------C---------------C----T------T---...--TC--C-----G-------------AT-----G-----...----------------A----------------A--...-T---G............-----A---...---...- 5785
D.SN.90.SE365 ---A---T-------------------------C-----------T---...--T-----------C-----------A--------T---...----------------A----------------A--...----C-............-----A---...AT-...- 5843
D.TD.99.MN011 ---A--------T--------------------C-----------T---...--TC----------C------------A----C--T---...--------------------------------AA--...CAGA--............ACAGCA---...---...- 5050
D.TZ.01.A280 ---A---TT------------------A-----A-----------T---...--T-----------C--A--------A--------T---...----------------A----------------A--...----T-............-----A---...A--...- 5027
D.UG.08.p191859 ---A---T----------C--------A-----C-----------T--G...--TC--G-------C--T--G-----A--------A---...-----------A----A---------G------A--...-A-TT-............-----A---.........- 5841
D.YE.02.02YE516 ---A--------T--------------------C-----------T---...--T----------CC-----------A---C-C--T---...----------------AG---------------A--...T---C-............-----A---...---...- 5037
D.ZA.90.R1 ---------------------------------C-----------T---...--T-----------------------A--------T---...----------------A---------------TA--...-T----............-----A---...---...- 5175
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------T-------CA-T--C--------C-------G------T---...--TT-G-----G--A--A--------A------------...------G-G-----C-A----------------A--...----C-............AG---A---...-TG...- 4929
F1.AR.02.ARE933 ---A-----C------A-C--C-----------C-----G-----T---...--TC--C----G--AT----------A------------...--------------C-AT--------G------A--...------............-----A---...---...- 5120
F1.BE.93.VI850 ---C------------A-C--C--------C-------AG-----T---...--T--------G--AT----------A------------...--------------C--T---------------A--...GT--C-............-----A---...-T-...- 5166
F1.BR.07.07BR844 ---A---T----A---A-C--C----------------AG-----T---...--T--C-----G--A-----------A------------...--------------C-AT---------------A-C...-T----............-----A---...-T-...- 5607
F1.CY.08.CY222 ---A------------A-C--C----------------AG-----T---...--T--------G--A-----G-----A------------...--------------C-AG------------------...-TG---............-----A---...-T-...- 5019
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---A------------A-C--C-----------C----AG-----T---...--T----------CG-----------AT------CT---...--------------C-AG---------------A--...------............-----A---...-T-...- 5164
F1.FI.93.FIN9363 ---A---T--------A-C--C----------------AG-----T---...----------A---AT----G-----A------------...--------------C-AT---------------A--...-T----............-----A---...-T-...- 5155
F1.FR.96.96FR_MP411 ---A---T--------A-C--C----------------A------T---...--T--------G--A-----------A------------...--------------C-A----------------A--...-T----............-----A---...-T-...- 5028
F1.RO.96.BCI_R07 ---A------------A-C--C----------------AG-----T--G...--T--------G--A-----------AT-----------...--------------C-AG---------------A--...------............---GCA---...-T-...- 5850
F1.RU.08.D88_845 ---A--G-----------C--C----------------AG-----T---...--T--C-----G--AT----------AT-----------...--------------C-AG---------------A--...-----G............-----A---...-T-...- 5285
F2.CM.10.DEMF210CM007 G--A--GT--------A-C--A--------C-------AG-----T---...--T--------G--G--------------A---------...--------------C-AT--C------------A--...-T----............--A--A---...AT-...- 5176
F2.CM.97.CM53657 ---A--G--------CA-C--C----------------AG-----TC--...--T----------CA-----------A--A---------...----------------AT---------------A--...-T----............--A--A---...CT-...- 5019
G.BE.96.DRCBL ---A--G-T-------A-C-------------------AG-----T---...--------------A--A--------A------------...--------------C-A----------------A--...-T--C-CAG.........AG---A---...-T-...- 5786
G.CM.10.DEMG10CM008 G-----GT--------A-C--------A----------A------T---...-----T--------A--A--------A------G-----...----------------A----------------A--...-TC-C-............-G---A---...-T-...- 5207
G.CN.08.GX_2084_08 ---A------------A-C-------------------A------T---...--------------A--A------T-A--------T---...--------------C-A----------------A--...-AC-T-CGG.........AG---A---...-T-...- 5069
G.CU.99.Cu74 ---C--GT--G-----A-C-------------------A------T---...--------------A--A--------A------------...--------------C------------------A--...-G--T-............-G---A---...-T-...- 5430
G.ES.09.X2634_2 ---A--GT--------A-C-------------------A------C---...---C----------A--------G--AT-----------...--------------C-A----------------A--...CT-A--............-G---A---...-T-...- 5309
G.GH.03.03GH175G ---A--GT--------A-C-------------------A------T---...--T-----------G--A--------A------------...-A------C-----C-A----------------A--...-TC-C-............-----A---...-T-...- 5866
G.KE.93.HH8793_12_1 ---A--G---------A-C-------------------A---G--T---...---T----------A-----------A------------...--------------C-A----------------A--...----T-............-G---A---...-T-...- 5226
G.NG.09.09NG_SC62 ---A------------A-C-------------------A------T---...--T----C--A---A--A------T-A------------...--------------C-A----------------A--...----C-............-----A---...-TG...- 5018
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Vpr premature end (HXB2 only)
frameshift insert in HXB2

B.FR.83.HXB2 AGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGATACTTGGGCAGGAGTGGAA...GCCATAATAAGAATTCTGCAACAACTGCTGTTTATCCAT..TTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGAATAGGCGTT...ACTCGA............CAGAGGAGA...GCA...A 5827
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R__I__G__V__.__T__R__.__.__.__.__Q__R__R__.__A__.__
Vpr __G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__T__W__A__G__V__E__.__A__I__I__R__I__L__Q__Q__L__L__F__I__H_##_F__Q__N__W__V__S__T__*_
G.PT.x.PT3306 ---A--GT-------CAGC-------------------A------T---...--------------G--A-----G---T-----------...-A------------C-A----------------A--...-T--C-............-G-------...-T-...- 5766
G.SE.93.SE6165_G6165 ---A--G---------A-C-------------------A------T---...--------------A--A--------A------------...--------------C-A----------------A--...--A-C-............-G---A--G...-T-...- 5223
H.BE.93.VI991 ---A--G---------A-T--C----------------AG-----T---...--T----------C----------T-A-----CGCT---...----------------A---C------------A--...-----G............-----A---...-T-...- 5215
H.BE.93.VI997 ---A--G---------A-T--C-----A----------G------C--G...--TT---------C------------A--------T---...--------------C-AT---------------A--...-T----............-----A---...-T-...- 5150
H.CF.90.056 ---A--G---------A-C--C-----A----------T------T---...--TT---------CG-----------A--------T---...--------------C-A---------------AA--...------............-----A---...-T-...- 5173
H.GB.00.00GBAC4001 ---A--GT--------A-T--C-----------C---AG------T---...--TT---C--------------------------CT---...--------C-----C-A----------------A--...-----G............--A--A---...-T-...- 5344
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---A--G---------A-C--------A----------A------T---...--------------AT-------------------T---...--------C-----C-AC---------------A--...-TA--C............-----A---...-GG...- 5020
J.CM.04.04CMU11421 ---A--R-----------M--W-----A-----A----A------TAG-...-Y------------A-----------AT-------T---...--------C-----C-A----------------A--...-TG-C-............-----A---...-GG...- 5332
J.SE.93.SE9280_7887 ---A--GT--------AGC--------A-----A----A------C---...--------------A-----------AT-------T---...--------C-----C-AT---------------A--...-TA-C-............--A--A---...-GG...- 5140
J.SE.94.SE9173_7022 ---A--GT--G-----AGC--------A-----A----A------C---...---G----------A-----------AT-------T---...--------C-----C-AT---------------A--...-TA-C-............-----A---...-GG...- 5141
K.CD.97.97ZR_EQTB11 G--A--G---------A-C-A-----------------A------T---...--T-----------AT-A--------A------------...----------------AC---------------A-C...TTA---............-----A---...-G-...G 5018
K.CM.96.96CM_MP535 G--A--G---------AC--------------------A----C-T---...--T-----------AT----------A--------T---...--------------C-AC---------------A--...-TA-C-............-----A---...-GG...- 5022
01_AE.AF.07.569M ---A--GT-C------A-C-----------C-------A---G--T---...--T-----------GT----------A------G-T---...----------------A----------------A--...GTG-C-............GG---A---...-GC...- 5029
01_AE.CN.09.1119 ------GT-C------A-C-------------------A---G--T---...--T--------GG-AT----------A------G-----...----------------A----------------A--...GTG-C-............GG---A---...-GC...- 5060
01_AE.HK.04.HK001 ---A--GT-C--------T-------------------A---G--T---...--T----C-----C-T----G-----A------G-T---...----------------A----------------A--...-TA-C-............GG---A---...-GC...- 5188
01_AE.JP.x.DR0492 ---A--G--C-----CA-C-------------------A---G--T---...--T------------T----------A------G-T---...-A--------------AG---------------A--...-TA-C-............GG---A---...-GC...- 5838
01_AE.TH.04.BKM ---A--G--C--------C-------------------A---G--T---...--T------------T----------A------G-T---...----------------A----------------A--...-TA---............GG---A---...-GC...- 5778
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------GT-C------A-C-------------------AG--G--T---...--T------------T----------A------G-T---...----------------A----------------A--...-TA-C-............GG---A---...-GC...- 5247
01_AE.TH.90.CM240 ---A--GT-C------A-C-A-----------------A---G--T---...--T-----------GT----------A------G-T---...----------------A----------------A--...-TG-C-............GG---A---...-GC...- 5394
01_AE.VN.98.98VNND15 ---A--GT-C------A-C-A-----------------A---G--T---...--T----------C-T----------A------G-T---...----------------A----------------A--...-TA-C-............GG---A---...-GC...G 5081
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ---A---T-------CACC--A----------------A---G--T-T-...--T-----------AT----------A------G-T---...--------------C-A----------------A--...-T----............GG---A---...-GC...- 5197
02_AG.ES.06.P1261 ---A------------A-C--A-----------A----A---G--T-T-...--T------------T-------G---------G-T---...----------------A------T---------A--...-TC-C-............GGA--A---...-GC...- 5263
02_AG.FR.91.DJ263 ---A--------------C--A----------------A---G--TC--...--T------------T----------A------G-T---...----------------A----------------A--...-T----............GG---A---...-GC...- 5174
02_AG.GH.03.03GH181AG ---A---T-------------A--------------------G--T---...--T------------T----------A------G-T---...----------------AC---------------A--...-T----............GG---A---...-GC...- 5850
02_AG.LR.x.POC44951 ---AG--T--------A-C--A----------------A---G--T---...--T----------C-T----------A------G-T---...----------------A----------------A--...-T----............GG---A---...-GC...- 5821
02_AG.NG.x.IBNG ---A-----------------A----------------A---G--TA--...--T------------T----------AT-----G-T---...----------------A----------------A--...-T--A-............GG---A---...-GC...- 5351
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---A-----------------A----------------A---G--T-G-...---------------T-A------T-A------G-T--C...----------------A----------------A--...-T--C-............GG---A---...-GC...- 5023
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---A-----------------A----------------A---G--T-T-...T-T------------T----------A------G-T---...--------------C-A---------------TA--...-T--C-............GG---A---...-GC...- 5023
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---A---T-------------A----------------A---G--TAC-...--T------------T----------A------G-T---...----------------A----------------A--...-T----............GG---A---...-GC...- 5016
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---A---T-C-----------------A---------------------...-----------------------------------T---...-----G----------A----------------A--...-T--A-............-G-------...---...- 5052
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---A--G---------A-C--------A-----C----A---G--T---...--T------------T----------A--------T---...--------------C-A------T---------A--...----CT............--A------AGA-GC..AG 5196
05_DF.BE.x.VI1310 ------GT--------A-C--C----------------AG-----T---...--T---G----G--AT-A-----G--A------------...--------------C--C--------G------A--...CT----............-----A---...AT-...- 5208
06_cpx.AU.96.BFP90 ------GT----T---AGC-------------------A------T---...--TC--T------CA-------T---A------G-----...--------C-----C-AC--------G------A--...-TA-C-............-----A---...-GG...- 5854
07_BC.CN.98.98CN009 ---A-----------------A---------------------------...-------------C---------------------T---...----------------AG---------------A--...TTGA--............-----A---...A--...- 5161
08_BC.CN.06.nx2 ---A---T--G----------C---C-----------A---C---T-G-AA.--T---C-------A--C------T-A-----C--T---...--------------C-AG-----------G---A--...GTGA--............-----A---...---...- 5765
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---A--------------T--C----------------A------T---...--T------------T--------T-A------G-T---...--------------C-AT---------------A--...-T----GGG.........AG---A---...-GC...- 5031
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---A-----------------------A-----C---A-------T---...--T-----------C--T---------------------...----------------CC------C--------A--...GTG---............-----A---...---...- 5205
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---A------------A-C--C-----------A----T------T---...--T-----------------------A------G-T---...-----G--------C-A----------------A--...-T--C-............GG---A---...-GC...- 5190
12_BF.AR.99.ARMA159 ---A--G---------A-C--C----------------AG-----T--G...--T--------G--AT----------A------------...--------------C-AG---------------A--...-TG---............-----A---...-T-...C 5831
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---A--G---------A-C-----C-------------A------T---...--T----C------G--A--------A--------T---...--------------C-A---------------T---...GTG---............--A--A---...-GT...- 5231
14_BG.ES.05.X1870 ---A--GT--------A-C-------------------A------T---...---M--C-------R--A-----GT-AT-----------...--------------C-A----------------A--...----C-............-----A---...-T-...- 5293
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---A--GTCC------ACC-A-----------------A---G--T---...--T---G--------T----C-----A------G-T---...--T-------------AC-------------C-A--...-T--C-............GG---A---...--CAGG- 5222
16_A2D.KR.97.97KR004 ---A---T----T----C---------------C---A-------T---...--T---------------------A----------T---...-----------A----A---------------TA--...-TG...............-CA--AG--...---...- 5186
17_BF.AR.99.ARMA038 ---A------------A-C--C----------------AG-----T---...--T-----------AT----------A------------...--------------C-AT---------------A--...-T----............-----A---...-TC...- 5040
18_cpx.CU.99.CU76 ---A--GT--------A-C-------------------A------T---...--T-----------A--------------------T---...-----G--------C-A---------------TA--...GTG---............--A--A---...-GG...- 5131
19_cpx.CU.99.CU7 ---A---T--G-----AC---C----------------A------T---...--T-----------A-----------A--A-----T---...--------------C-A----------------A--...----C-............-GA--A---...-T-...- 5052
20_BG.CU.99.Cu103 ---AGTG---------A-C-------------------A------T---...---C----------A--A--------A------------...--------------C-A----------------A--...-G--T-............-G---A---...-T-...- 5292
21_A2D.KE.99.KER2003 G--A--------T----C---C-----------C-----C-----T---...--T--G------------------T-A------------...----------------AC--------------T---...-T----............---------...---...- 5031
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---AG-----------A-C--------A----------A---G--T---...--T------------T--------T-A------G-T---...----------------A---C------------A--...-TA---............GG---A---...-GC...- 5034
23_BG.CU.03.CB118 ---AGTG---------A-C-------------------A------T---...--------------A--A--------AT------C----...--------------C-A----------------A--...-G--C-............-G---A---...-G-...- 5269
24_BG.ES.08.X2456_2 ---AGCG---------A-C--------A----------A------T---...-----C--------A--A--------A------------...--------------C-A----------------A--...-G--C-............-G---A---...AG-...- 5277
25_cpx.CM.02.1918LE ------GT--------A-T-------------------A------T-TG...--------------A--A--------A------------...----------------A----------------A--...-T--C-............-----A---...-GG...- 5034
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---A-----------------------A--C-------G------T---...--T-----------AT----------A------G-T---...--------------CA-T---------------A--...TTC---............AGC--A---...-GC...- 5831
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---A--GT--G-----A-C-----------C-------AG-----T-T-...--T-----------AT-A------T----------T---...--------------C-AG--------------TA--...-TA-C-............-----A---...-GG...- 5817
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---A-----------------------------------------A---...---T-----------------------A-------A---...-----------A---------------------A--...-A----............---------...---...- 5192
29_BF.BR.01.BREPM16704 G--A--------------------------C------------------...-----------------------------------T---...-----------A---------------------A--...-A--C-............-----A---...---...- 5230
31_BC.BR.04.04BR142 ---A---T-------------C-----A---------A----G------...--T-----------------------A------G-----...--------------C-AG------C--------A--...-TAA--............--A--A---...---...- 5298
32_06A1.EE.01.EE0369 ---A--GT--------A-C--C----------------A------T--G...--------------A-----------A--------T---...--------C------AAC---------------A--...-TA-C-............--A--A---...-GG...- 5461
33_01B.ID.07.JKT189_C ---A---Y-C------A-C--------R----------M---G--T---...--T------------T----------A------GYT---...----------------A----------------A--...--G-C-............GG---A---...-GC...- 5127
34_01B.TH.99.OUR2478P ---A--GT-C--------C-A----------------CA---G--T---...--T------------T----------A------G-T---...----------------A----------------A--...TTG-C-............GG---A---...-GC...- 5028
35_AD.AF.07.169H ---A---T----T---A-C--C-----------------------T---...--T-----------C-----G--------------T---...--------C-----C----TC------------A--...------............GG---A---...-TC...- 5026
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---A---T-------------A----------------A---G--T---...--T-----G-----CT----------A------G-T---...--------------C-A----------------A--...-TA---............GG---A---...-GC...- 5032
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------T-------------C---------------CA------T---...----------A---AT-A--G---T-A------------..---------------C-A----------------A--...----C-............-GC--A---...-TG...- 5017
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---A------------A-C-------------------AG-----T---...--T----C---G-CAT----------C------------...--------------C-AT--------G------A--...CA----............-----A---...-T-...- 5249
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---A---T----------------------------------------G...-------C-----CA--------------------T---...-----------A----A---------------TA--...------............---------...---...- 5303
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---A---T------------T----------------A----------G...--------------C--------------------T---...-----------A----AC---------------A--...-T---G............-T-------...T--...- 5309
42_BF.LU.03.luBF_05_03 G--A----------------------------------A----------...-T-------------------------T-------T---...--------------------------------TA--...-ACAT-............-G-------...---...- 5364
43_02G.SA.03.J11223 ---A------------A-C--A----------------A---G------...--T----------Y-T-A-----R--A------G-Y---...----------------A----------------A--...-T----............GG---A---...-GC...- 5351
44_BF.CL.00.CH80 ---A---T--------A-C--C----------------AG-----T---...--T--------G--AT----------A------------...--------------C-AT---------------A--...-T----............-----A---...-T-...- 5268
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---A-----------------C-----------------------T---...--T---G--------T----------A--------T---...----------------A----------------A--...-T--C-............GG---A---...-TC...- 5812
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------------CA-C--C----------------A------T---...--T--------G--AT-A--------A------------...--------------C-AG---------------A--...-T----............-----A---...-TG...- 5264
47_BF.ES.08.P1942 ---A-----------CA-C--C----------------AG-----T---...--T--------G--G--------T--A------------...--------------CAAT-------A-------A--...-T----............-----A---...A--...- 5268
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---A---T-C-----CA-C-------------------A----------...--T-----------AT----------A------G-T---...----------------A----------------A--...-TA-C-............GG---A---...-GC...- 5031
49_cpx.GM.03.N26677 ---A--GT--------A-C-----------C--A----A------T-T-...--T-------A---A-----------A--------T---...--------C-----C-AC---------------A--...-TC---............-----A---...-GG...- 5248
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------GT-C--------C--------------C----A---G--T---...--T----------C-T--------T-A--------T---...-A--------------A----------------A-C...-TA-C-............GG---A---...-GC...- 5033
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---A--GT-C------ACC-A-----------------A---G--T---...--T-----------CT----------A------G-T---...----------------A---------G------A--...--G-C-............GG---A---...-GC...- 5140
53_01B.MY.11.11FIR164 ---A---Y-C------A-C-------------------A---G--TC--...--T-----------AT----------A------RCT---...----------------A----------------A--...-TA-C-............GG---A---...-GC...- 5163
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---A--G--C--T---A-C---------------A---A---G--T---...--T-----------AT----------A------G-T---...--------------C-A----------------A--...-TA-C-............GG---A---...-GC...- 5228
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---A--G--C--A---A-C-----------C-------A---G--T---...--T------------T--------A-A--------T---...----------------AG---------------A--...TTG-C-............GG---A---...-GC...- 5136
O.BE.87.ANT70 G--A---T-C--T-----G-----------C-------T------TATG...--A--T--------CT-A------T---------C----...-AT--------A--C-A------T--------AA--...-AC-C-.........AGAGGA--A......-G-AGA- 5883
O.CM.91.MVP5180 T-----GT-C--T-----G--------A--C-------A------TATG...--A--T--------CT-A--------A-------C----...-AT--------A--C-A------T--------AA--...CTC-C-TCTAACACAAGAGGA--A......-G-AGA- 5867
O.CM.98.98CMA104 G--A---T-C--------G--------A--C------TT------TATG...--A--T-C---G--CT-A------A-A--A---GC----...--T--------A--C-AG-----T--------AA--...-AC-C-TCTAACACAAGAGGA--A......-G-AGA- 5324
O.FR.92.VAU G--A---T-C--T-----G--------A--C-------A------AAT-...--A--T-C------CT-A------A-AA-A----C----...-AT--------A--C-A------T--------AA--...-T--C-TCTAACGCAAGAAGA--A......-G-AGA- 5404
O.SN.99.99SE_MP1299 G--A---T-C--T-----C-----------C-------T------TATG...-----T--------CT-A-----------A---GC----...--T--------A--C-A------T--G-----AA--...--C-C-TCTAACACAAGAGGA--A......-G-AGA- 5891
O.US.10.LTNP G--A---T-C--A-----G-A---------C------AG-------ATG...--A--T--------CT-A------A---------C----...-AT--------A--C-A------T--------AA--...GAC-C-.........AGAGGA--A......-G-AGA- 5804
O.US.97.97US08692A G--A---T-C--T-----Y-----------C-------A---G--TATG...--A--T------G-CT-A----T----A-A---GC----...--T--------A--C-A------T--------AA--...-AC-C-TCTAACACAAGAGGA--A......-G-AGA- 5289
N.CM.02.DJO0131 ---------C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G...--A--T--T--G--A--A------T-A------------...-AT--G-----C--C-AG--------------GA--...----CT.........CGGGG---A............- 5329
N.CM.04.04CM_1015_04 ---------C--------C--------A--C--C----AG-----A--G...--A--T--C--G--GY-A------T-A------------...-AT--G-----T--C-AG--C-----------GA--...----CT............--A------.........- 5328
N.CM.06.U14842 ---------C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G...--A--T--C-----A--A------T-A------------...-AT--G-----C--C-AG--C-----------GA--...----CT............--A------.........- 5330
N.CM.95.YBF30 ---A-----C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G...--A--T--C--G--A--A------T-A------------...-AT--G-----C--C-AG--C-----------GA-C...----CT............--A------.........- 5417
N.CM.97.YBF106 ---A-----C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G...--A--T--C--G--A--A------T-A------------...-AT--G-----C--C-AG--C-----------GA--...----CC............--A------.........- 5415
N.FR.11.N1_FR_2011 ---A------------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G...--A--T--C--G--A--A------T-A------------...--T--G-----C--C-AG--C-----------GA--...----CT............--A------.........- 5224
P.CM.06.U14788 ---A--GT--------A-T--C--------C--C----AG-----AACT...--A--T--T--G--C--A------T-AA-Y---------...-AT--------A--C-A------T--------TA-CTTG--A-CCTCT.........-GA--A......-G-AGG- 5303
P.FR.09.RBF168 ---A---T-C------A-T--C--------C--C----AG-----AACT...--A--T--T--G--C--A-M----T-AA-T---------...-AT--------A----AY-----T--------TA-ATTGC-A-CCTCT.........-GA--A......-G-AGG- 5867
CPZ.CD.06.BF1167 ---CA-CTGGG-G-T-C-G-AC-----A---T-A----A------AC--...-TGC-T----CTC-CT-A---A--GCC-------CT---...-AT---TAC------GCC--------------GA-A.....................GGACCA.........AGG- 5931
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---AG-------T--------A-----A--CT-C-----G-----AC--...--T------------T--------T-A------G-----...-----------C--C-AT---------------A-A...-AC-CT............-----A---......AGG- 5368
CPZ.GA.88.GAB1 ---A---TTC--T-----C--------A-----A----T------A--G...-----C--------CT-A-----CT--------------...--T---C-------C-AG---------------A-C...CTC-C-............--A--A---......AGAT 5890
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---AA-TTGGG-G-T-AC-GT------A---T-C----A-----CTC--...-AGT----C-A----------AGGGCCT-----TCT---...-ATC--CA---T---GTT--C-----------ATCA........................................ 5466
CPZ.US.85.US_Marilyn ---A--GT-C-----CAGT--------A--C-------AG-----A---...--A--T-----G--CT-A--------TT-----------...-AT--G-----C---AAT--------G-----GA--...T-CTTG......GCAAGGAGA-CTCCTCAA-GGAGA- 5898
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Tat exon 1 start Vpr end Rev exon 1 start
B.FR.83.HXB2 GAAATGGAGCCAGTAGATCCTAG..ACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCTAAAACTGCTTGTACCAATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAAGTTTGTTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAAGAAGCGGAGACAG... 5992
Vpr (frameshifted) R__N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R##__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P__K__T__A__C__T__N__C__Y__C__K__K__C__C__F__H__C__Q__V__C__F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G__R__K__K__R__R__Q__._
Rev exon 1 _M__A__G__R__S__G__D__S__.
A1.AU.03.PS1044_Day0 -G------T--G-----Y----A..C--------------T-------------------C-----------A---A-----C--C-------------A------T-C-AG---C--TC-G-AC--G-G-------------------------------------... 5199
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -GG--------G----------A..C--------------------G-------------C----C------G------T--C----------------GG--------------C--TC---A-----G--------------------------------AG--C... 5199
A1.ES.06.X2110 -GG-----T--G----------A..C--------------T--------------A---GC---A-------AT--A-----C--C-----A-------A-----------C---C--TC-G-AC----G-------------------------------------... 5229
A1.IT.02.60000 -G------T-------------A..C--------------T-----G-------------------------G---A--T--C----------------GG--------------C--TC-G-AC----G-----------------------------------GC... 5996
A1.KE.06.06KECst_001 -G------C-------------A..C--------------C--C--G-------G-----C----C------A---A--T--C----------------A--------C------C--TT-G-AC----G-------------------------------------... 5188
A1.RU.11.11RU6950 -G------T--C----------A..C--------------T-----G-------------------------G------T--C----------------GG---------C----C--TC---A-----G---------T--------------------------C... 5515
A1.RW.07.pR463F -GG-----T--G-----C----A..---------T-----C-----G------------GC---GC-C----A---G-----C------CGC-------A--------T------C--TCAGCAC----G------------------------------------A... 6006
A1.SE.95.SE8538 -GG--------G----------A..CA-------------C-------------------C----C----C-----G--T-----C-----A-------A--------C--C---C--TC-G-AC----G--------------------------------A----... 5190
A1.TZ.01.A341 -G------T--G----------A..C--------------C--C--G-------------T-----------A---A-----C----------------A---C-------C---C--TT-G-AC----G--------------------------------AG---... 5193
A1.UA.01.01UADN139 -G------T-------------A..CA-------------T-------------------------------G------T--C-------G--------GG---------A----C--TC-G-A-----G-----------------------------------CC... 5190
A1.UG.07.p191845 -G------C-------------A..C--------------C--C--G-----C-------C----C------G---G--T-------------------A------T-C------C---T-G-AC--G-G-------------------------------------... 6027
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -GG--------G----------A..C-----T--------C--C--G------------TC----C------G------T--C------T-T-------GG--------------C--TC-G-AC----G-----------------------------------GA... 5432
A2.CD.97.97CDKTB48 -GG--------------C----A..CT-------------C-----G-----C-------------------A--------------------------A----------AGG--C--TC---AC----G-----------------------------------CC... 5331
A2.CM.01.01CM_1445MV -GG-----A--------C----A..---------------C-------------------G-----------A------T---------GTT-------GG-----------G--C--TT---AC----G-----------------------------------CC... 5190
A2.CY.94.94CY017_41 -GG--------------C----A..---------------C-----G-----------------------------A--T---------CGC-------A---------GT-G--C--T----AC----G---------------C--------------AC---CC... 5348
B.AR.04.04AR143170 -----------------------..C-----------------------------------G----------A--CA-------------G------------------------C-------------G-------------------------------------... 5192
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------------------..C-----------------------------------G----------------------------GA--------------------C-----Y-C--A---------------T---------------------------... 5205
B.BO.09.DEMB09BO001 --------A--------------..CT---------------------------------------------A-GC------------------CA---GG------------------T---A-----G-------------------------------------... 5360
B.BR.06.06BR1119 -G---------------------..------------------------------A----------------A---A--------C-------------------------------------------G-------------------------------------... 5402
B.CA.07.502_1191_03 ------------A----------..C-----------------C-----------------G----------AT-----------------A--C--------------------C-------A---G-G----------------------------A--------... 5421
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -G---------------------..---T-------------------------------------------A-TC--------------------------------------------CG-A-----G-------------------------------------... 5217
B.CN.10.DEMB10CN002 -.G--------------------..---------------------------------------------------------------G---------C-------------------T-C--A-------------------------------------------... 5362
B.CO.01.PCM001 -----------------------..---------------A--------------------G--------------------------------C-------------------------C--A-----G-------------------------------------... 5193
B.CU.99.Cu19 -G---------------------..-----------------------------------GG---C------A----------------C----C-------------------------C--A-----G------A------------------------------... 5538
B.CY.09.CY266 -----------------------..G----------------------------------GG---C---------G--------------TA------------------C-A-----T-CG-G-------------------------------------------... 5196
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----------------------..------------------------G----------GG--------------------------------C---------------A-G--------G-A-----G-------------------------------------... 5229
B.DK.07.PMVL_011 -----------------------..---------------T--------------------G-----G----A---A---------------------C----------------------G-A-----G-------------------------------------... 5356
B.DO.05.05DO_160884 --------T--------------..-----------------------------------GG---S------M------------------R-------W---------------C---RY--A-------------------------------------------... 5202
B.ES.09.P2149_3 ----------------------A..-T--A------------------------------GC--G--------A----------------G---C---------------C----C----C--G-----G-------------------------------------... 5447
B.FR.08.DEMB08FR002 -----------------------..CT---------------------------------GG--C-------A--------------------------GG-----T--------C-----GT------G-------------------------------------... 5353
B.GE.03.03GEMZ004 --------A--------------..---------------A--------------A-----G-----------------------------------T---------------------TC--G-----G------T------------------------------... 5190
B.HT.05.05HT_129389 --------A-TG-----------..------------------------G----------GG----------M------T--C-------R--------A---------------C---T---------G----------------------------A--------... 5198
B.JM.05.05JM_KJ108 --------C--------------..-T----------------C----------------GG---C----------A-------------GC-----------------------C-------------G-----------------------------------C-... 5199
B.JP.05.DR6538 -----------------------..-------------G-------------C-------GG----------AT--------------------C-------------------------C--A-----G-------------------------------------... 5998
B.KR.07.07KYY4 -G---------------------..-----------------------------------GG---C----------A-----------------------G-----T--------C---T---------G---------A-A-------------------------... 5657
B.NL.00.671_00T36 -G---------------C-----..------------------------------------G----------A-----------------------------------------------C--G-----G-------------------------------------... 5556
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------------------..------------------C--------------C--G----------A---G------------G---------A----------T-G--C---G---------G-------------------------------------... 5458
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------------------..C--------------A--------------------G-------------C---------C--------------------------C--C------T------G-------------------------------------... 5199
B.RU.11.11RU21n --C--------------------..-T-------------------------C--------------------------------------------TC----------------------G-A-----G-------------------------------------... 5562
B.TH.07.AA040a_WG11 -----------------------..-T-------T--------------------------G-----------A--------------------C--------------------------GCG-----G-----------T------------------A------... 5343
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------------------..-----------------------------------GG----------A---C------------C----------------Y-----G--C-------------G-----------G----------------A--------... 5211
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------T--------------..---------------------------C--------------------------------------A--------G-----------C--------G--------A------------A-----------------------... 5992
B.UA.01.01UAKV167 -G---------------------..-----------------------------------GG--------C-----A--------------------------------------------G-----G-G-------------------------------------... 5217
B.US.11.ES38 --------T-------------A..T----------------------------------GG-----------------------------------------------------C-------------G------------A------------------------... 5926
B.UY.02.02UY_TSU1290 -G------T-------------A..CT-------------T--------------------G--------------A----------------------------------C-----------------G------A------------------------------... 5193
B.VE.10.DEMB10VE001 ------------A----------..---------A----G------------C----------------------------------------------------------------------A---G-G-------------------------------------... 5352
B.YE.02.02YE507 -----------------------..-T-------------T--C-----------------G---C--------GC---------C-----------------C--T-----G-----T-C--------G-------------------------------------... 5208
C.AR.01.ARG4006 ----------------------A..---------------C------------------------C----C--T--A--------------A--CA---A------T--------C--TC-G-------G---------T---------------------------... 5175
C.BR.07.DEMC07BR003 --------C---A------A--A..C--------------C-----------------------CC----C-AT--G--------C----GA---A---A------T---A-A--C--TC-G-------G---------T---------------------------... 5323
C.BW.00.00BW07621 ----------A-----------A..C--------------C------------------------C------AT--G----T---C----GT---A---A------T-T------C--TCAG-------G---------T--A-----------------------A... 5344
C.CN.98.YNRL9840 ----------------------A..C--------------A-----------------------------C-AT--C--T---------T-C---A---AC-----T-T------C--TCAG-------G---------T-------------------------G-... 5178
C.CY.09.CY260 ------------A---------A..C--------------C-------------------------------AT--G--T---------T-C--C----AC-----T-T--C------TCAG-------G---------T--A------------------------... 5214
C.ES.07.X2118_2 ------------A---------R..C-----R--------C-----------------------------C-AT--C--T---------T-T---A---AC-----T-T------C--TCAG-------G------A--T---------------------------... 5407
C.ET.02.02ET_288 ----------------------A..C--------------T-----------C------------C----C--T-----T---------------A---A------T-C------C--TC-G-------G-------------------------------------... 5193
C.GE.03.03GEMZ033 ----------------------A..CT-------------C--------------------------------T--G----T---C-----A--C----A------T-C--C---C--TC-G-------G---------T---------------------------... 5172
C.IL.98.98IS002 --------A-------------A..C--------------C-------------------------------AT--G--T-T-------------A---A------T-T------C--TCAG-A---G-G---------T---------------------------... 5325
C.IN.03.D24 ----------------------A..C--------------C-------------------GT--------C-A--CA--T-T--------GA---A---A------TGC------C--TC-G-------G---------TC--------------------------... 6027
C.KE.00.KER2010 ----------T-----------A..---------------T-----------C-----------------C-AT-CG--T-----------A---A---A------T-T------C--TCAG-A-----G---------T------------------T-------A... 5172
C.MM.99.mIDU101_3 ----------------------A..C--------------C------------------G----------C-AT---------------CGC---A---AC-----T-T------C--TCAG-A-----G---------T---------------------------... 5345
C.MW.93.93MW_965 --------C---A---------A..C-----A--------C-------------------------------AT-GG--T--C--C---CGC--C----AC-----T-T------C--GCAG-------G---------T---------------------------... 5178
C.SN.90.90SE_364 ----------------------A..T--------------C-------------------------------AT--G--T---------CGC---A---A------T-T------C--TCAG-------G---------T---------------------------... 5160
C.SO.89.89SM_145 ---------------------GA..---------------C---------T----A----------------AT-----T---------CTC---A---AC-----T-T------C--TCAG-------G---------T---------------------------... 5212
C.TZ.02.CO178 ----------------------A..C--------------C-----------C-----A-----CC------ATC-G------------C-C---A---A------T-T------C---CAG-------G---------T---------------------------... 5172
C.US.98.98US_MSC3018 ----------------------A..C--------------C-------------------------------AT-----T---------TCC---A---AC-----T-T------C--TCAG-------G---------T---------------------------... 5166
C.UY.01.TRA3011 ----------------------A..C--------------C-----------------------------C-AT--C--T-T---------A--CA---A------T-T------C--TCAG-------G---------T---------------------------... 5162
C.YE.02.02YE511 ------------A---------A..-T-------------T-------------------G---C-----C-AT--A--T--C------GCC--C----AC-----T-T------C--TCAG-A-----G---------T--------------------------A... 5166
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ----------A-----------A..---------------A------------------------C------AT-G---T--C--C-----A---A---A------T-T------C--TCAG-A-----G---------T--A------------------------... 5331
C.ZM.02.02ZM108 ----------------------A..C--------------T------------------C-G---C----------A----T---C---T-T---A---A---C--T-T------C--TCAG-------G---------T--A--------------------T---... 5960
D.CD.83.ELI --------T-------------A..C--------------C-------------------GG---C------A---G--TC------------------A--------C------C---T---AC----G-------------------------------------... 5537
D.CM.10.DEMD10CM009 --------T-------------A..C--------------C-----------------A-GT----------A-TCA-------------G--------A---------GCGG--C------T------G----------------------------A-AG-----... 5366
D.CY.06.CY163 --------T-------------A..T--------------C-----------------A-GT----------A-TCA--T----------G--------A----------TGC--C--------G----G----------------------------A-AG-----... 5199
D.KE.97.ML415_2 -------------------A--A..C--------------C-------------------GT---C--C---A---G--T-------------------A---------------C--------G----G----------------------------T--------... 5457
D.KR.04.04KBH8 --------T-------------A..C--------------A-------------------GG----------A-------------------------C----------------C---T---AG----G-------------------------------------... 5950
D.SN.90.SE365 --------T-------------A..C--------------C--------------------G---C------A---C--T-----------------T-A----------AA---C-----------G-G-------------------------------------... 6008
D.TD.99.MN011 --------C-------------A..CT-------------C-----------------A-GT---T------G-TCA--T----------TT-------AC--------GC----C-------------G----------------------------A-A---A-A... 5215
D.TZ.01.A280 --------T--------C----A..C--------------T-------------------GG---C------A------T-------------------A------T---AA---C--------G----G-------------------------------------... 5192
D.UG.08.p191859 -----------C-----------..C--------T-----T------------------GGG---C------A--GC--T---------C----C----A------T---T-G--C--------G----G-------------------------------------... 6006
D.YE.02.02YE516 --------T--------C----A..C----------------------------G---G-GT---C------G-CC---T-----------A--------C-----T--------C--------G----G----------------------------A-AG-----... 5202
D.ZA.90.R1 --------T-------------A..C--------------C--------------------G---C------A---G--TC------------------A---------GC----C------T-C----G---------T---------------------------... 5340
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------AAT-A---------A..CT----T--------C-----------C-------C----C---------------T-------GTC---------------T-CCGC--C--T-C---G--G-G-------------------------------------... 5094
F1.AR.02.ARE933 ----------T-----------A..CT----T--------C-----------C-------C----C-------------T---------CG---------------TT-CCGG--C--AGC-CGG--G-G-------------------------------------... 5285
F1.BE.93.VI850 -----------------------..CT----T--------T-----------C-------C----C----------A--T---------CGA------------------TGG--C--T-C---G--G-G-------------------------------------... 5331
F1.BR.07.07BR844 ---------AT-----------A..C-----T--------C-----------C-------C----C----------A--T---------CGC--------------TT-CTGG--C--T-C---G--G-G-------------C-------------------G---... 5772
F1.CY.08.CY222 -----------------------..-T----T--------T-----------C-------C----C---------GA--T---------------------------T-CTAC--C--TGC---G--G-G-------------------------------------... 5184
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----------------------..C-----T--------C-----------C------GC----C------G------T---------CGC--------------T---TGG--C--T--G--G--G-G----------------------------T--------CAA 5332
F1.FI.93.FIN9363 ----------T-----------A..TT----T--------C-----------C------CC----C------A---A------------CG----------------T-CTGG--C--TGC---G--G-G-------------------------------------... 5320
F1.FR.96.96FR_MP411 --------A-T-----------A..CT----T--------T--A--------C-------C----C----------A--T---------------------------T-CTGC--C--TGC---G--G-G------------------------------------A... 5193
F1.RO.96.BCI_R07 ----------------------A..CT----T--------T-----------C-------C----C------A--GA--------------A---------------T-CCAC--C--T-C---G--G-G-----A-------------------------------... 6015
F1.RU.08.D88_845 ----------T-----------A..CT----T--------C-----------C------GC----C----------A---------------------------------CGG--C--T-C--TG--G-G-------------------------------------... 5450
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------AAT-----------A..C-----T------C--------------------G-G---C------AT-----T--C-----------------------T---CG---C--T-C--GC--G-G-------------------------------------... 5341
F2.CM.97.CM53657 --------AATG----------A..---------------T------------------G-G---C------AT--A--T--C---------------------------T-G--C--T-C--GG--G-G-------------------------------------... 5184
G.BE.96.DRCBL -GG-----T--G----------A..---------------------G--G---------------C-C----A-----------------GTGT-GCTGCATTG...--------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C... 5948
G.CM.10.DEMG10CM008 -GG-----C--G----------A..G-----------------C--G--G---------------C------A---G--T-----C---GCA-------GG-----T--------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C... 5372
G.CN.08.GX_2084_08 -GG-----T--G----------A..T--------------T-----G--G---A------------------A---A------------GT--------GG--C--T--GC----C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C... 5234
G.CU.99.Cu74 -GG-----C--G----------A..C--------------T--------G----------------------A-----------------GA-------GG-----T---AG---C--TC--CAC----G--------------------------------AG--C... 5595
G.ES.09.X2634_2 TG------C-------------A..C--------------T--------G--------------------------A------------GT--------GG--------------C--TC-G-AC----G--------------------------------A---C... 5474
G.GH.03.03GH175G -GG-----C--------C----A..T--------------T--------G----------C----C-C----A---A--T-----C---GT--------GG-----T--------C--TT-G-AC----G--------------------------------AG--A... 6031
G.KE.93.HH8793_12_1 -G------C-------------A..C--------------C-----G--G-----------G----------A---G-------------TA-------GG-----T--------C--TC-G-AC--G-G--------------------------------AG--C... 5391
G.NG.09.09NG_SC62 -GG-----T--G----------A..GA-------------T-----G--G----------------------A---G------------GT--------AC--------------C--TC-G-AC----G--------------------------------AC--C... 5183
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Tat exon 1 start Vpr end Rev exon 1 start
B.FR.83.HXB2 GAAATGGAGCCAGTAGATCCTAG..ACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCTAAAACTGCTTGTACCAATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAAGTTTGTTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAAGAAGCGGAGACAG... 5992
Vpr (frameshifted) R__N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R##__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P__K__T__A__C__T__N__C__Y__C__K__K__C__C__F__H__C__Q__V__C__F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G__R__K__K__R__R__Q__._
Rev exon 1 _M__A__G__R__S__G__D__S__.
G.PT.x.PT3306 -GG-----T-------------A..T--------------T--------G--------A-----------------A----------------------GG-----T--------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C... 5931
G.SE.93.SE6165_G6165 -GG-----C--G----------A..C--------------T-----G--G---------------C-C----A---A--T-T-------GT--------GG--------------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C... 5388
H.BE.93.VI991 -G------C-------------A..C-A------------C-----------C-------G-----------A------T--------------C----A----------T-A--C--TT---AG----G---------T-A------------------------A... 5380
H.BE.93.VI997 --------C-------------A..C-A------------C----------A-------------C------A------T---------C----CA--------------T-G--C--TT---AG----G---------T-----------------------C-G-... 5315
H.CF.90.056 --------C-------------A..---------------C------------------C------------A------T--------------C----A----------A-G--C--TT---AG----G------A--T-----------------------C---... 5338
H.GB.00.00GBAC4001 -G------C-------------A..---------------C--------------A--C-------------A-GGC--T-----------T--C----A----------T-G--C--TT---AG--G-G---------T---------------------------... 5509
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -G------T-------------A..CA-------------T--G-----G--C--------G----------A-C-G--T-----C----G--------A--------C-T-G--C--TT---AG--G-G---------T---C-----------------------... 5185
J.CM.04.04CMU11421 -G--------------------A..CA-------------C-------------------G------------TC-A--T--------------------------------G--C--TT-G-AG--G-G---------T---A-----------------------... 5497
J.SE.93.SE9280_7887 -G--------------------A..CAG------------T--------------------------------T-----T-------------------A------T-----G--C--TC--CAG--G-G---------T---------------------------... 5305
J.SE.94.SE9173_7022 -G--------------------A..CAG------------C--------------------------------T-----T-------------------A------T-----G--C--TC--CAG--G-G---------T--------------------------A... 5306
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------------A..CA-------------T--G-----------A-----------C----A-C-G--T-------------------A------T---C-A--C--TT-GCAG--G-G---------T-G----------G-----A--------... 5183
K.CM.96.96CM_MP535 --------T-------------A..CA-------------C--A----------------------------A-C-G------------CG--------A----------A-A--C--TT---AG--G-G---------T---A--------------A------CC... 5187
01_AE.AF.07.569M -G--------TG----------A..C--------------T-----G-------------C----AA-----G------T--C--------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C... 5194
01_AE.CN.09.1119 -G---------G----------A..C----------------------------------C-----------G---G--T--C--------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A---G-G-------------C------------------AG--C... 5225
01_AE.HK.04.HK001 -G--------------------A..C--------------T-----G------A------C---C-----------G--T--C-------TA----C--GG---------T-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C... 5353
01_AE.JP.x.DR0492 -G--------------------A..C--------------T-----G-------------C-----------G---G--T--C-------GA-------GG---------C-A--C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C... 6003
01_AE.TH.04.BKM -G--------TG----------A..C--------------T-----G-------------C-----------G--CG--T--C-------TA-------GG---------C-A--C--TC---A-----G--------------------------------AG--C... 5943
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -G--------TG----------A..C--------------T-----G-------------C------C----A---G-----C--------A-------GG-----T---A-A--C--TC-G-A---R-G-----------------------G--------AG--C... 5412
01_AE.TH.90.CM240 -G------A-TG----------A..C--------------T-----G-------------C-----------G---G--T--C--------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C... 5559
01_AE.VN.98.98VNND15 -G----A----G----------A..C--------------T-----G-------------C----AA-----A--CG--T-----------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C... 5246
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -G------A--G-----------..C--------------C-----G------------CC-----------G---A--T--------------CGT--GG-----T---A-A--C--TC-G-A---G-G------------------------------------C... 5362
02_AG.ES.06.P1261 -G--------TG-----------..C--------------C--C--G------------GC-----------G---G--T--C-------T---C--T-GG---------T-G--C--TC-G-AC--G-G-------------------------------G---GC... 5428
02_AG.FR.91.DJ263 -G---------G-----------..C--------------C--C--G-------------C-----------G---G--T--C-------TA--C----GG-----T---T-G--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC... 5339
02_AG.GH.03.03GH181AG -G--------TGA----------..C--------------C--C----------------CC----------A---G--T--C--------A--C----GG---------T-G--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC... 6015
02_AG.LR.x.POC44951 -G------T--------------..CA-------A-----T--C--G-------------C------G----G---G--T--C------GC---C----GG-----T---T-G--C--TC-G-AC--G-G--------------------------------A--GC... 5986
02_AG.NG.x.IBNG -G--------TG-----------..C--------------C--C--G-------------C-----------G---G--T--C-------T---C----.G---------T-G--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC... 5515
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -G--------TG----------A..---------------C--C----------------C-----------G---G--T--C------TT---C----GG---------T-A--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC... 5188
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -G---------G-----------..C--------------C-----G-------------C-----------G---G--TC-C-------TA--C----GG---------T-A--C--TC-G-A---G-G--------------------------------A--GC... 5188
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -G------T-TG-----------..C--------------A--C--G-------------C-----------A---G--T--C-------T---C----GG---------T-G--C--TT-G-AC--G-G-----------------------------------GT... 5181
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------------..---------------------------C--------------------------------------------TC----------------------G-A-----G-------------------------------------... 5217
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -GG------------------GA..C--------------C-----G-------------C-----A-----A---G--T-TC----------------GG--------------C--TC-G-A-----G--------------------------------A---T... 5361
05_DF.BE.x.VI1310 --------T-------------A..C--------------T-------------------GG----------A-C-G-------------T--------A----------AA---C--------G----G-----------------------------------C-... 5373
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------------------A..-A-------------T--G----------G------G--------------A----------------------A--------C---G--C--TC---AC--G-G---------T---------------------------... 6019
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------------A..-T-----T-T--------------------------G--------------------------------C--------------------------G-A-----G-----------T------------------A------... 5326
08_BC.CN.06.nx2 -C--------------------A..C--------------C--C---------------G----------C--T-CCC-----------CGC---A---AC--G--T-T---A--C--TCAG-A-----G---------A---------------------------... 5930
09_cpx.GH.96.96GH2911 -GG-------TG----------A..C--------------C------------------GC-----------A---A--T--C-------GA-------A----------CAC--C---T-G-AC----G------------------------------------A... 5196
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------A------C------A..C--------------C--C--------C-------------------AT--A---C--------GCA---A---A------T-T------C--TCAG------AG---------T---------------------------... 5370
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -G--------------------A..CA-------------T--G--------C--------G----------A-C-G--T-----------A--C----A----------CA------TC---AG----G---------T--A-----------------------A... 5355
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------T-----------A..CT-------------C--C--------CA-----TC----C----------A--T---------CG---------------TT-CTGG--C---G---------G-------------------------------------... 5996
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------T-------------A..-A-------------C--G---------------------C----------G--T--------------------------T--------C-----------G-G-------------------------------------... 5396
14_BG.ES.05.X1870 -GG-----T-------------A..C--------T-----T--------G--------------------------A------------CG--------GG-----T--------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C... 5458
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -G------C--G-------T--A..C--------------T-----G-------G-----C-----------A------T--C-------TA-------GG---------A-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C... 5387
16_A2D.KR.97.97KR004 --------T-------------A..C--------------C--------C----------GG----------A---G--T----------G--------A------T-C---G--C---C---AC----G-----------------------------------CC... 5351
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------AT-----------A..CT----T--------C-----------C-------C----C---------GA--T-T-------G----------------TT-CTGG--C--T-C--------G----------AA-------------------------... 5205
18_cpx.CU.99.CU76 ----------------------A..CA-------------C--G----------------------------A------T----------GA-------A------T---C-A--C--TT---AG----G---------T---------------------------... 5296
19_cpx.CU.99.CU7 -GG-----C--G----------A..T--------------T-----G--G----------------------A--CA-----------------------------T---C-G--C--T-C--AG--G-G-------------------------------------... 5217
20_BG.CU.99.Cu103 -G------C-------------A..C--------------T-----G--G----------------------A---G------------GT--------GG-----T--------C--TC-G-AC--G-G--------------------------------AG--C... 5457
21_A2D.KE.99.KER2003 --------T-------------A..C--------------C-------------------GG----------A---G--TC---------G--------A-------AT-AAG--C---T-G--G----G----------CG----------------A--------... 5196
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------TG-----------..C--------------T-----G-------------C---G-------AT-----T-T-------GT--------GG--------------C--TC---A-----G--------------------------------AG--C... 5199
23_BG.CU.03.CB118 -G------C--G----------A..T-----C--------T-----G--G----------------------A---G-------------T--------GG-----T--------C--TC-G-A---G-G------A-------------------------AG--C... 5434
24_BG.ES.08.X2456_2 -GG-----T--G----------A..C--------------T-----G--G----------------------A---A----T-------GT--------GG-----T--------C--TT-G-AC----G--------------------------------AG--C... 5442
25_cpx.CM.02.1918LE --------C-------------A..CA-------------T--------------A---GG----C------A-----------------G---C-----------T--------C--T----AG--G-G---------------------------------T--A... 5199
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -G---------G-----C-G--A..CA----C--------C-----G------------------C------A---A------------C---------AC--------GC----C--T-----C----G---------A-------------------------CC... 5996
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------C--------C----A..C-----A--------T--G-----------A----------------A-C-G--T----------G--------A----------CA---C--TT---AG----G---------T-T---------------A--A------... 5982
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------..-------------C-A--C-----G----------GG----------A---A---------------------C----------------------G-A-----G-------------------------------------... 5357
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------------------..------------------C-----G----------G-----------A---A--------------------------------------C-------------G------------A------------------------... 5395
31_BC.BR.04.04BR142 --------T-------------A..---------------C-----------------------------C-AT-----T--C-------GA--CA---A------T-----G--C--TC-G-------G---------T---------------------------... 5463
32_06A1.EE.01.EE0369 --------A----------A--A..-A----A--------T--G----------G------G---C-G------CCA--T-------------------A-------T-CA-G--C---T---AC--G-G---------T-A------------------------A... 5626
33_01B.ID.07.JKT189_C -G---------G----------A..C--------------T-----G---------------G--A------G---G--T--C-------TA-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C... 5292
34_01B.TH.99.OUR2478P -G--------------------A..C--------------T-----G-------------C-----------G---G--T--C--------T-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C... 5193
35_AD.AF.07.169H -GG-----T--G-----C----A..T-----T--------C--C---------------CC---GC------G------T--C-------TA---A-T-A------T--------C--TC-G-AC----G-------------------------------------... 5191
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -G--------TG----------A..CA-------------T-----G-----C-------G-----------A---C--T-T------------C----GG--------------C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC... 5197
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -G------C-------------A..T--------------------G--G----------------------A---C--------C--------C-----------T--------C--T-C--A---G-G------A------------------------------... 5182
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------AAT-----------A..-T-------------C-----------C-------C----C------A---A------------CG---------------TT-CTGG--C--T-C---G--G-G---------A---C-------------------G---... 5414
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -G------T--------------..------------------------------------G-----------T--A-----------------C-------------------------C--------G-------------------------------------... 5468
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -G------T--------------..------------------------------------G-----------T--A-------------G------------------------C--------C----G-------------------------------------... 5474
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------------A---------A..GT-----------G----------------------------C----------------------G------------------------C-------G-----G-----------------------------------C-... 5529
43_02G.SA.03.J11223 -GC-------TG-----------..C--------T-----C--C--G-------------C-----------G---G--T--C-----------C----GG---------T-A--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC... 5516
44_BF.CL.00.CH80 ----------T-A---------A..CT----T--------T-----------C-------C----C---------GA------------CG---------------TT-CTGG--C--TG-G--G--G-G-------------------------------------... 5433
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -GG-----C--G----------A..C--------T-----C--C--G-------------C-----------A---A--TC-C--------A-------AC------T-CAG---C--TT-G-AC----G--------------------------------A---C... 5977
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------TG----------A..CT----T--------C-----------C-------C----C----------A--T---------CG---------------T---TGG--C--TG----G--G-G---------A---------------------------... 5429
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------..---------------------------C-------GG-----G--------A--T--------G-GA-----------------------C-------------G-------------------------------------... 5433
48_01B.MY.07.07MYKT021 -G---------C----------A..C--------------------G------A----A-C-----------G---G--T--C--------A-------GG-------G-C-A--C--TC---A-----G--------------------------------AG--C... 5196
49_cpx.GM.03.N26677 -G---------------C----A..-A-------------T--------------------G--------C---C-G--T-----------A-------A----------A-A--C--TC---AG--G-G------A--T-G------------------------A... 5413
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -G---------------C----A..T--------------T------------------GGG---C----C--TGC--------------G----A---------------C-----------A-------------------------------------------... 5198
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -G--------------------A..C--------------T-----G-------------C-----------G-TCG--T--C-------TA-------GG---------T-A--C--TC-G-A-----G-------------C------------------AG--C... 5305
53_01B.MY.11.11FIR164 -G---------------------..C--------------T-----G-------R-----C-----------G---A--T--C--------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A---G-G------------------------------------C... 5328
54_01B.MY.09.09MYSB023 -G---------G----------A..C----------------------------------C-----------G---A--T--C-------GA-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------A---C... 5393
55_01B.CN.10.HNCS102056 -G---------G----------A..C--------------T-----G------A------C-----------G---G--T--C--------A-------GG-----T---C-A--C--TC-G-A---G-G--------------------------------AG--C... 5301
O.BE.87.ANT70 --------T------------GA..GG-GCCC--T---C-C--C--T-----------CC-G-TCC------AT-----------C----GA--C----A-------T-T---------G---G---G-GT--G--A-----------------------AG--...... 6045
O.CM.91.MVP5180 --------T------------GA..GA-GCCC--T---C-T--C--T--G--CA----CC----CC------AT-----------C----GA--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A------C----------------A---...... 6029
O.CM.98.98CMA104 --------T------------GA..GA-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CC------AT-----------C----GC--C----A-------T-T------C-TG-G-G---G-GT--G--A-----------------------AC--...... 5486
O.FR.92.VAU --G-----T--CA--------GA..-A-GCCC--T---C-T--C--T-----C--A--CC-G--CC------A-GC---------C---C-A--C----A-------T-TC---------C--AG--G-GT--G--G------C----------------A---...... 5566
O.SN.99.99SE_MP1299 --------T------------GA..GA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CC-G--CC------AT--G--------C---GCA--C----AC------T-T--------TGC--GC--G-GT--G--A-----------------------AC-G...... 6053
O.US.10.LTNP --------T------------GA..GG-GCCC--T---C-C--C--T-----------CC-G--CC------AT-C------C--C-----A--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC--...... 5966
O.US.97.97US08692A --------T--------C---GA..GA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CCTG--CC-------T--G--------C-----A--C----A-------T-T----------C--GC--G-GT--G--A-----------------------AC--...... 5451
N.CM.02.DJO0131 -G---------------------..-T-------------T-----------C--A--C--G--A-----C-ATGGA------------T-T--C----A---C--TATGTG---C----C--AG----G---------A--A--------------------T--A... 5494
N.CM.04.04CM_1015_04 -----------------------..-T-------------T--------------A--C-----A-----C-AT--G--------------T--C----A------TGTG-----C----C--AG----G------------A--------------------T--A... 5493
N.CM.06.U14842 -G---------------------..-T----------------C--------C--A--C--G--A-----C-AT--G-------------GA----------WC--TAT------C----C--AG----G------------A--------------------T-GA... 5495
N.CM.95.YBF30 -G------A--------------..-T-------------T-----------C--A--------A-----C-AT----------------GA-------A---C---TT-TA---C----C--AG----G------------A--------------------T--A... 5582
N.CM.97.YBF106 -G---------------------..-T-------------T-----------C--A--C--G--A-----C-AT--G--------------A--C----A---C--TATGTG---C----C--AG----G------------A--------------------T--A... 5580
N.FR.11.N1_FR_2011 -G-------------T-------..-T-------------T--C--------C--A--------A-----C-AT----------------GA-------A------TGTGTG---C-----G-AG----G---------A------K----------------T--A... 5389
P.CM.06.U14788 --C-----C------------GA..T--GCCT--A---C-A--G-----G--------CTC--GCC-A----A---------C--C---GCC--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC--AGA... 5468
P.FR.09.RBF168 --C-----C-A----------GA..C--GCCT--A---C----G-----G--------CTC--GCC-A----A---------C--C---GCC--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--G-----------------------AC--AGA... 6032
CPZ.CD.06.BF1167 -G------------------AGA..T--T-----T---TTA--C---A-CTC-ACA--A-GC--GC-C--C-ATTC-------------GTA--C--T-A---C------C----C--T-CC-AG--G--TC-C--------A-------------GA............ 6087
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --G-----A---A----G---GA..CT----A--A-----C--------G--CA-A----G---A-AA--C-AT--G----T---C-----------T-A------TAT-C----C--T-C--AG----G------------------------------AG-G...... 5530
CPZ.GA.88.GAB1 CC------T---A--------GA..C--G-----------A--C-----C--------A-G---A-T-----AT-----------C---GCT-----T-A---C--TAT-TA---C----C--A-----G------A-----------------------A-CCACAAGA 6058
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ....--A-T--TA--------CA..GG---CC--A----T----------GC-GCA---G-G--AC-------A-----T--C-----------C-------------CGC----C--T-CG-A------A-----A-------------------GAA-A......... 5621
CPZ.US.85.US_Marilyn -G------T-------------A..CA----------------G--------C--------G--------C-AT--------C--------------------C--TGTG--------T-CG-AG--G-G------A--T---------------------G-G-GACGC 6066
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Tat Rev exon 1 end intron start Vpu transmembrane domain start
Vpu start (ACG in HXB2)

B.FR.83.HXB2 CGACGAAGAGCTCATCAGAACAGTCAGACTCATCAAGCT..............................TCTCTATCAAAGCA.GTA...AGT................AGTACATGTA.ACG............CAACCTATACCAATA...............GTAGC 6084
Tat exon 1 _R__R__R__A__H__Q__N__S__Q__T__H__Q__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__L__S__K__Q
Vpu _T__.__.__.__.__Q__P__I__P__I__.__.__.__.__.__V__A
Rev exon 1 __D__E__E__L__I__R__T__V__R__L__I__K__L__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__Y__Q__S__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------G--C---C---AGG--A-A---A-T-----AM-..............................C--G--C-------.---...---ATAAGTA......TTT----T-----.-T-............ACT---T-GGA---C...............TGGT- 5301
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------G--A------CA-G----A--GA-------AA-..............................C-------------.---...---ATTTAGTA.....ATT----T-----.-T-............TC----T--GA---T...............TAT-- 5302
A1.ES.06.X2110 ---------A---C-----G--A-A--GA-------A--..............................C--A--C-------.---...---ATTAGTAG.........T--------.-T-............TCT---T-GTAT--C...............TGG-- 5328
A1.IT.02.60000 A-----G--A---C--------A-A--GA-------AA-..............................C--A--C----C--.---...---ACTC............-A--G-----.-T-............AGC---C-G-A---C...............TGT-- 6092
A1.KE.06.06KECst_001 ------G--C---C---A------A--GA-------AA-..............................C--G--C-------.---...---ATCAGTAAT......T----------.-T-............--G---T-GGA---T...............TGG-- 5290
A1.RU.11.11RU6950 A----CG--A---C---C-G----A--GA-------AA-..............................C--A----------.---...---ACTA............-A--A-----.-T-............AC----T--GA---C...............TAT-- 5611
A1.RW.07.pR463F ------G--A---C---A-G----A--GA-------AA-..............................C--A--C-------.---...---AATAATAAT......T----T----G.-T-............AGT---T-GGA---C...............TGT-- 6108
A1.SE.95.SE8538 ------G--A---C----GG--A-A--GA-------AA-..............................C--A--C-------.---...---ATTAGTAGT......G----T-----.-T-............TCTG--T--GA---CTCTGCTTTAGAAATCTGGT- 5307
A1.TZ.01.A341 ------G--A---C----GG--A-A--GAC------AA-..............................C--G--CG------.---...---ATCAG................-----.-T-GTG.........TCG---T-G-AC--C...............TGC-- 5288
A1.UA.01.01UADN139 A----CG------C---C-G----A--GA-------AA-..............................A--A----------.---...---ACTA............-A--A-----.-T-............AC----T--GA---C...............TATA- 5286
A1.UG.07.p191845 -----GG--A--TC----GG----A--GA-------AA-..............................C--AC-C-------.---...---AATATTAAT......T----T-----.-T-.........CTG-CT---T-G-AT--C...............TGT-- 6132
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --T---G--T---C--CA-G----A--GA-------AA-..............................C--A--CA------.---...---ATTA............----G-----.-T-............AC----T-GGA---C...............TGT-- 5528
A2.CD.97.97CDKTB48 ------G--C--G-----GG--A-AC-GA-------AA-..............................C--G--C-------.---...---AGTAGTAAT......C-A--T-G---.-T-............TC----T--G-----...............C-GT- 5433
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------C--TC---A-G----A--GAC------AA-..............................C--G-----G----.---...---AGTAATAAG......T-A--T-----.-T-............-TG---T--G-----...............T-GT- 5292
A2.CY.94.94CY017_41 -------AGC--TC--CA-G--A-A--GAC------AA-..............................C--A--C-------.---...---AGTAGTAAT......T-A--T-----.-T-............TT----T--GT----...............T-G-- 5450
B.AR.04.04AR143170 -------------C--GCG---------GC---------..............................--------------.--G...---................---------G.-T-............------T---AG---...............-C--- 5284
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------C---AG-----G------R-------..............................---T----------.--R...---................----A-----.-T-............---T-CT--AMT---...............T---- 5297
B.BO.09.DEMB09BO001 ---------C---C---AG------------------TC..............................------C-------.---...---................---TA-----.-T-............---T-C----A----...............T---- 5452
B.BR.06.06BR1119 -------------C---AGG-----C-G---------T-..............................--------------.---...---................---------G.-T-............-TGG--T---A----...............AC--- 5494
B.CA.07.502_1191_03 ---------T---C---A-G----A---T-G-------G..............................C-------------.---...---................----T-----.-T-............------T--G-C---...............T---- 5513
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ------C------C---AG-----------G--------..............................--------------.---...---................----------.-T-............--G---T-GGA----...............TC--- 5309
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------C---C---AG-----A-----------AAC..............................C-----C-------.--G...---................----------.-T-............TTTT--T---A----...............----- 5454
B.CO.01.PCM001 ---------T------CAG-----A---T------G---..............................C---------CT--.---...---................-C-G-C----.-T-............--CG--T---A----...............TC--- 5285
B.CU.99.Cu19 ------------------G-----G-------------A..............................GA------------.--G...---................----------.-T-............--TT--T---AG---...............T---- 5630
B.CY.09.CY266 ---------A---C---AG--T--G--------------..............................------C-------.---...---................---C------.-T-............AC---CT--GT----...............T--T- 5288
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------G--T---C---AG-----------------ATC..............................------C-------.---...---...................-T-----.-T-............------T--GA----...............AC--- 5318
B.DK.07.PMVL_011 ---------C---C---AG-----G------------T-..............................--------------.---...---................----------.-T-............---T--C--TAC---...............T---- 5448
B.DO.05.05DO_160884 ------M-----G----AG---------Y--------T-..............................--------------.---...---................-A--------.-T-............--CT--W---A-G--...............A---- 5294
B.ES.09.P2149_3 ------G--C---C----G--G---------------T-..............................------C-------.---...---................----------.-T-............--G---T--GT----...............T-GT- 5539
B.FR.08.DEMB08FR002 -----------------AGG--------T------G---..............................------C-------.---...---................-A--T----G.-T-............------T---A----...............T---- 5445
B.GE.03.03GEMZ004 -------------C-A-AG-----G-A-----------A..............................AA------------.---...---................---------G.-T-............-TTG-CT--AAT---...............T---- 5282
B.HT.05.05HT_129389 ---------R--TC---AR-------------------A..............................G-------------.--G...---................----Y----R.-T-............---T-YT--YAWR--...............T---- 5290
B.JM.05.05JM_KJ108 ------C------C-G-AGG----TC----------AT-..............................---A-----G----.---...---................----------.-T-............---T--T--GAG---...............A---- 5291
B.JP.05.DR6538 ------G--C---C---AGG-----------------T-..............................------C-------.---...---.............AGT-A--------.-T-............--G-T-T--GA----...............TC--- 6093
B.KR.07.07KYY4 -------------C----G---A-A---AC-------T-..............................--------------.---...---................-A--T----G.-T-............---T-CT-TGAC---...............-GG-T 5749
B.NL.00.671_00T36 ---------A---C----G------------------TA..............................---T----------.---...---................-A--T-----.-T-............---T--T--A-----...............----- 5648
B.PE.07.502_2649_wg8 ------GC-----C---AG-----A------------A-..............................--------------.---...---................----------.-T-............A-TA--T--GG----...............----- 5550
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------C---AGG----TC-------------..............................---G----------.---...---................-A--Y---C-.-T-............---T--C--GTC---...............T-CT- 5291
B.RU.11.11RU21n ---------T---C---A----A-------G--------..............................------C-------.---...---................----------.-T-............-----CT--GT----...............-C-A- 5654
B.TH.07.AA040a_WG11 A------------C---AGG----G------------T-..............................------C-------.---...---................----A-----.-T-............---A--T--A-C--T...............T---- 5435
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------C--GAG---------T--------T-..............................------C-------.---...---................----------.-T-............---T-CT--SW----...............-C--- 5303
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------A---C-------------------------..............................GA------------.---...---................----------.-T-............--G---T---AT---...............T---- 6084
B.UA.01.01UAKV167 ---------C---C---AG-----G--G---------TA..............................C-----C-------.---...---................----------.-T-............---T-CT---AG-C-...............-C--- 5309
B.US.11.ES38 -------------C---AGG-----C--A-A------T-..............................C--------G----.---...---................----T-----.-T-............-C-T-CT--TAC---...............---T- 6018
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------------AG------------------T-..............................C-------------.---...---................-A--T-----.-T-............---T------A----...............-C--- 5285
B.VE.10.DEMB10VE001 ---------A---C---AG------------------GC..............................G-----CA--CT--.---...---................----A-----.-T-............--G---C--GA----...............TAT-- 5444
B.YE.02.02YE507 ---------C---C---AGG-----------------T-..............................C-----------T-.---...---................----------.-T-............------C---ACT--...............-C--- 5300
C.AR.01.ARG4006 --------C----C--CT-G-G--G--GA-------AAC..............................CT-A-----G----.---...---A.......TTCC..AT--C-G----T.GTT..........................-GAMWTAGATTATAGAT---G 5275
C.BR.07.DEMC07BR003 --------C----C--CA-G----G-AGA--------A-..............................CT-A----------.---...---A.......TTCA..AT----G-----.-T-............-T-A-CT-----GACAGAGTAGACTATAGAT---G 5437
C.BW.00.00BW07621 ------CAC----C--CAGG----A--GA-------AA-..............................C--A----------.---...---A.......CTAA..AT----G-----.-T-............AT-GAGT--AT-GCTGCAGTAGATTATAGAA---G 5458
C.CN.98.YNRL9840 --------C----C-----G----G--GA-------AA-..............................CT-A----------.---...---ATC...................----.-T-........................T--GGGATAGATTATAGAT---G 5270
C.CY.09.CY260 -----C--C----C--GA------G-AGA--------A-..............................CT-A----------.---...---A.......CTAA..AT----G-----.-T-............ACTGG-T--AT-GA-AAAGTAGATTATAAAA---- 5328
C.ES.07.X2118_2 --------C----C--CA-G----G--GA-------AA-..............................C--A----------.---...---ATA...................----.-T-............TT-GAGT--TTGGY-GAAGTAGATTATAGAT---G 5511
C.ET.02.02ET_288 -----C--C----C--CA-G----G---GC-------A-..............................C--A----------.---...---A.......TCAA..AT-A--G-----.-T-............TTTAG-T-TA--GA-AGAGTAGATGCTAGA----G 5307
C.GE.03.03GEMZ033 --------C----C--CA-G----G--GA-------AA-..............................C--A----------.---...---A.......CTAT..ATG---TG----.-T-............TT-GACT-.TT-GC-AAAGTAGATTATAGAT---G 5285
C.IL.98.98IS002 --------C----C--CA-G----G--GA-------AA-..............................C--G----------.---...---A.......CCAC..AT----G-----.-T-GTAGACTTA...-T-GACT---T-GA-AAAGTAGATTATAGAT---- 5448
C.IN.03.D24 --------C----C-----G----G--GA------GAA-..............................AT-G----------.---...---ATC...................----.-T-............TT-GA-T--............AATTATAAAT--A- 6119
C.KE.00.KER2010 ------C------C--C--GT---G--GA--------A-..............................CT-A----------.---...---ATA...................----.-T-............TT-GA-T---T-GC-AGAGTAGATTATAGAT---G 5276
C.MM.99.mIDU101_3 --------C----C-----G----G--GA-------AA-..............................C--A----------.---...---ATT...................----.-T-........................T--GAGATAGATTATAGAT---G 5437
C.MW.93.93MW_965 --------C----C--CA-G----G--GA-------AA-..............................C-------------.---...---A.......CTCA..AT----G-----.-T-............TT-GAGT--ATTGC-AAAGTAGATTATAGAT---G 5292
C.SN.90.90SE_364 --------CA---C--CA-G----G--GA-------AA-..............................C--A----------.---...---A.......CCAA..AT----G-----.-T-............GT-GA-T---T-GC-AAAGTAGATTATAGAT---G 5274
C.SO.89.89SM_145 --------C----C-----G----G--GA-------AA-..............................C--A----------.--G...---ATC...................----.-T-............TT-AA-T--TT-GC-GGAGTAGATTATAGAA---- 5316
C.TZ.02.CO178 ------C-C-------CA-GT---G-AGA--------A-..............................CA-A-----G----.---...---AAT...................----.-T-............GT-GACT-CTT-GA-......GATTATAGAT---G 5270
C.US.98.98US_MSC3018 --------C----C--C--G----G--GA-------AA-..............................CT-A----------.---...---ATA...................----.-T-.....................TTGT--GAAGTAGATTATAGAA---G 5261
C.UY.01.TRA3011 --------C----C--C--G----G--GA-------AT-..............................C--A----------.---...---A.......TTCA..AT----G-----.-T-............TT--AAT-CAT-GA-AAGATAGACTATAGAT---- 5276
C.YE.02.02YE511 -----C--C----C--CAG-----G-AGA-------AA-..............................CT-G----------.---...---ACA..........AGT----G-----.-T-............TT-GA-T---T-GC-AAAGTAGATTATAGAA---G 5279
C.ZA.10.DEMC10ZA001 --------T----C--CA-G----G--GA-------AA-..............................C--A----------.---...---ACCAAAGT........----T-----.-T-............TT-AG-T---T-GA-AAAGTAGATTATAGAA---- 5446
C.ZM.02.02ZM108 --------C----C--CA-G--ACA--GA------G-A-..............................CT-G----------.---...---ACTAAT..........----G-----.-T-............ATTAA-T---T-GA-AAAGTAGATTATAAAA--A- 6073
D.CD.83.ELI ------G--C---C---AGG-G-----G---------T-..............................C--A--C-------.---...---................----------.-T-............------T--GGG---...............A---- 5629
D.CM.10.DEMD10CM009 -------A-C---C-A-AG---A-ACA----------T-..............................C--G--C--G-T--.---...---................----------.-T-............------T--GTG---...............A-TT- 5458
D.CY.06.CY163 ---------C---C---AGG--A-A------------G-..............................C--G--C--G----.---...---................----------.-T-............---T--T--GAG---...............T---- 5291
D.KE.97.ML415_2 A--------T--TC---AGG-G-----G---------A-..............................C--A--C-------.---...---A...............G-----A---.-T-............A-TG--C--GAG---...............TC--- 5550
D.KR.04.04KBH8 ---------C---C---AGG-GA----G---------T-..............................C-------------.---...---................-AC-T----G.-T-............------G--GTG---..................-- 6039
D.SN.90.SE365 ---------A---C---AGG--A--------------T-..............................---G--C----A--.---...---................-A--T-----.-T-............--GT--T--GA----...............T---- 6100
D.TD.99.MN011 ------G--CT--C---AG---A-A------------TG..............................G--G--CA-G----.--G...---................---------G.-T-............------T--GTG---...............T---- 5307
D.TZ.01.A280 ---------A---C----GG-GA----G---------A-..............................C--A--C-------.---...---................----------.-T-............AC----T--GAG---...............AC--- 5284
D.UG.08.p191859 ---------A---C---AGG-G-----G---------A-..............................CA-A----------.---...---................----------.-T-............A-----T--GTG---...............T---- 6098
D.YE.02.02YE516 ---------T---C---A-G--A--------------T-..............................C--G--C----A--.---...---................----T-----.-T-............---A-CT--GAG---...............T--T- 5294
D.ZA.90.R1 -------A-C---C---C-G-GA----GA--------T-..............................C--A--C--G----.---...---................---T------.-T-............------T--GTG---...............T---- 5432
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------C--T---C--C--G----A-AGTA------AA-..............................---G--C--G----.---...---................----T-----.-T-............TCTTA-T-GTT--C-.................... 5181
F1.AR.02.ARE933 ----AC---A---C---CGG--C-----TA-------A-..............................CT-G--C-------.---...---ATTGTTAAG......T----T-----.-T-............TC-TACT-GTT-GC-...............A---G 5387
F1.BE.93.VI850 ----AC---A---C---A-G------AGTG------AA-..............................------C-------.---...---AGTGTTAAA......T----T-----.-T-............TC-TA-T-GTT-GC-...............A---G 5433
F1.BR.07.07BR844 ----AC---A---C-----G--A------A-------A-..............................CT-G----------.---...---ACTGTTAAA......T----T-----.-T-............-CTGA-T--TT-GC-...............---AG 5874
F1.CY.08.CY222 ----AC---A---C-----G--------AC-------A-..............................C--G----------.---...---ATTGTT.........T----------.-T-............AC-AA-T-GTT-GC-...............A---- 5283
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----C---C---C---A-G--------AC------AA-..............................CT-G--C-------.---...---ATTGTTAAG......C--C-A-----.-T-..................T-GTAT---...............A--AG 5428
F1.FI.93.FIN9363 ----AC---A---C---A-G------A-TA-------A-..............................C--G--C-------.---...---ATTGTTAAG......T---GT-----.-T-............TC-GA-T-GTT-GC-...............A--A- 5422
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------A---C-----G--------GC---A--AA-..............................C--A--C--G----.---...---ATTAT...........----T-----.-T-............TCCAA-C-GTATG--...............T--T- 5290
F1.RO.96.BCI_R07 ----AC---A---C---A-G-----CA-TA------AA-..............................C--G--C-------.---...---ATTGTTAAG......T----T-----.-T-............TC--A-G--TT-GC-...............A---- 6117
F1.RU.08.D88_845 -----CG--A--YC---A-G------A-TA------AA-..............................C--G--C--G----.---...---ATTGTTAAA......T--C-T-----.-T-............AC-GAA---AT----...............A---G 5552
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------T---C---A-G----A--GTA-------A-..............................C--G--C-------.--G...---.................A-T-----G.-T-............TC--T-TCTAT----...............----T 5432
F2.CM.97.CM53657 ------------TC---A-G----G---TA------AA-..............................C--G--C-------.---...---AGC................-T-----.-T-............TC-T--T-G-T--C-...............A---- 5276
G.BE.96.DRCBL ------G--A---C---C-G----A--GA-------A--..............................C--G--C-------.---...---AGAAATAAA......T----G-----.-T-............-----AC--GA----...............TCT-- 6050
G.CM.10.DEMG10CM008 ------G-CT--TC---CGG----A--GA-------AA-..............................C--G--C--G----.---...---AATAATAAT......T----TT---G.-T-............--GG-AT--GTC---...............-CT-- 5474
G.CN.08.GX_2084_08 A-----GC-A---C-TCA-G--A-A--GA-------AA-..............................C--G--C-------.---...---ACTAAT.............------G.-T-............--G--AT--GA----...............-CT-- 5329
G.CU.99.Cu74 ------G--A---C----GG----A--GA-------AA-..............................C--G--C-------.---...---ACTGACAAT......T---CT-----.-T-............A-GT-AT--GA----...............TCT-- 5697
G.ES.09.X2634_2 ---------A---C------T-A-ACAGAC------AA-..............................C--G--C--G----.---...---AGTAATAAT......T----T-----.-T-............-----AT--GA----...............-CT-- 5576
G.GH.03.03GH175G ------G--A---C----GG----A--GA-------AA-..............................C--G--C-------.---...---AGTAATAAT......T-T--T-----.-T-............---T-CT--GA----...............TCT-- 6133
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------C---C----G---A-A--GA-------AA-..............................C--G--C-------.--G...---AGTAATAAT......T----T-----.-T-............---T-AT--GA----...............TCT-- 5493
G.NG.09.09NG_SC62 A--------A---C-TCAGG------A-A-------AA-..............................C--G--C-------.---...---AGCTATAAT......T--.TAT----.-T-............---T-AT--GA----...............-C--- 5284
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Vpu start (ACG in HXB2)

B.FR.83.HXB2 CGACGAAGAGCTCATCAGAACAGTCAGACTCATCAAGCT..............................TCTCTATCAAAGCA.GTA...AGT................AGTACATGTA.ACG............CAACCTATACCAATA...............GTAGC 6084
Tat exon 1 _R__R__R__A__H__Q__N__S__Q__T__H__Q__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__L__S__K__Q
Vpu _T__.__.__.__.__Q__P__I__P__I__.__.__.__.__.__V__A
Rev exon 1 __D__E__E__L__I__R__T__V__R__L__I__K__L__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__Y__Q__S__
G.PT.x.PT3306 ------G--A---C---C------A--GA-------AA-..............................C--G--C-------.---...---AGTAATAAT......T----T-----.-T-............-T---CT---A----...............T-T-- 6033
G.SE.93.SE6165_G6165 ------G--A---C-----G----A-AGGC-------A-..............................C--G--C-------.--G...---AGAAAAAAT......T----T-----.-T-............--GT-AT--GT----...............T---- 5490
H.BE.93.VI991 ------G-GA---C-A---G-TTG---GA------GA--..............................CT-A--C-------.---...---...................-ACATA-.-T-...............AA----TT-GG-...............A---G 5466
H.BE.93.VI997 ------GC-A---CCGCA-GTGTG--AGA-------AA-..............................CA-A--C-------.---...---ATCCTGC....................-T-...............TA----AT-GG-...............A---G 5401
H.CF.90.056 ----AC---A---C-GCA-GTTTG--AGA-------AA-..............................---A----------.---...---ATT................-TCATA-.-T-...............TA----TT-GG-...............T---G 5427
H.GB.00.00GBAC4001 ------G-GA---C-GCAGGTTTG--AGA-A------A-..............................C--A--C-------.---...---...................--CATA-.-T-...............TAC---TT-GG-...............A---G 5595
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------GC-----C-TCTGG----A------------A-..............................C--A--C--GG---.---...---AAAACC......AATTGT--T-----.-T-............------T--GAT---...............-C--- 5287
J.CM.04.04CMU11421 ------GC-----C--CTGG----A-R-R--------A-..............................CY-G--Y-GG----.---...---AAATCAATTAGT.......CTC----.-T-............A-CT--T---A----...............-C-T- 5598
J.SE.93.SE9280_7887 ------TC-----C--CTGG----A------------A-..............................CT-A--C-------.---...---AAATCAAGTAGC.......-T-----.-T-............AT----T-G-A----...............-C--- 5406
J.SE.94.SE9173_7022 ------TC-----C--CTGG----A---A--------A-..............................CT-A--C--G----.---...---AACTTAATTAGC.......-T-----.-T-............GT-T--T---A----...............----- 5407
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---AC--C-A---C-T-CGC----A---A----A---A-..............................C--A--C-------.---...---AGTACC......AAGT-T--------.-T-............GT----T--A--..................----G 5282
K.CM.96.96CM_MP535 -------C-A---C-T-C------G---AC-------A-..............................C-----CG------.--G...---AGTGCT......AAGT----------.-T-............GTGT-CT--G----T..................T- 5286
01_AE.AF.07.569M ------G--A---C-----G----A--GA-------AA-..............................C--A--C-------.---...---............AAAA-A--T-----.-T-............AC----T-GGA---T...............AGT-- 5290
01_AE.CN.09.1119 ------G--A-------A-G----A--GA-------AA-..............................C--G--C--G----.---...---............ACTG-A--T-----.-T-............TC----T-G-A---T...............AGT-- 5321
01_AE.HK.04.HK001 ------G--A---C--G--G----G--GGC------AA-..............................C--G--C-------.---...---ATTTGTAA....AATA----A-----.-T-............AC----C-T-A---T...............AGT-- 5457
01_AE.JP.x.DR0492 ---------A---C-----G----A--GA-------CA-..............................A--A--C--G----.---...---.............ATT----TC----.-T-............TC----T-GGA---T...............AGT-- 6098
01_AE.TH.04.BKM ------G--A---C-----G-CA-A--GAC------AA-..............................C--G--C------G.---...---............AATA----T-----.-T-ACACCTTTG...AC----T-GGA---T...............AGT-- 6048
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---------A---C-----G----A--GA--------A-..............................CT-A--C--G----.---...---............AATA--C-T-----.-T-............AC----T-GGA---T...............TGG-- 5508
01_AE.TH.90.CM240 ------G--A---C-----G----A--GA-------AA-..............................C--A--C-------.---...---............AATA----T-----.-T-............AC----T-GGA---T...............AGT-- 5655
01_AE.VN.98.98VNND15 ------G--A---C-----G----A--GA------GAA-..............................C--A--CG-G----.---...---............AATA----T-----.-T-............AC----T-GGA---T...............TGT-- 5342
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ------G--C---C-----G-C-----GA------GAA-..............................C--G--C-------.---...---AGCAAT......AATT----T----G.-T-............A--G--T--GA----...............-CT-- 5464
02_AG.ES.06.P1261 ------G--C---C--C--G-C-----GA-------AA-..............................C--G--C-------.--GC..---AGTAGT......AATA----T----G.-T-............------T--G-----...............-CT-- 5531
02_AG.FR.91.DJ263 ------G--A---C-----GTC-----GA-------AA-..............................C--G--C-------.--G...---AGTAAT......AATT----AG---G.-T-............---T--T--GA----...............ACT-- 5441
02_AG.GH.03.03GH181AG ------G--A---C-----G-C-----GA-------AA-..............................C--G--C-------.--G...---AATAAT......AATT--.TAT---G.-T-............---T--T--G-----...............-CT-- 6116
02_AG.LR.x.POC44951 ------G-GT---C--G--GTCA----GA--G---GAA-..............................C--G--C-------.--G...---AGTAAT......AATT----T----G.-T-............------T--GA----...............-CT-- 6088
02_AG.NG.x.IBNG ------G--A---C-----G-C-----GA-------AA-..............................C--G--C-------.--G...---AGTAAT......AATT--C-T----G.-T-............------T--A-----...............ACT-- 5617
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------G-GA---C-----G-C-----GA------GAA-..............................C--G--C-------.---...---AGTAAGAATTA.AATT----T----G.-T-............------T--G--G--...............-CT-- 5295
02_AG.US.06.502_2696_FL01 A----CG--A---C-----GTC------AC-----G-A-..............................C--G--C-------.--G...---AGGAAT......AATT----T----G.-T-............------T---A-G--...............-CT-- 5290
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------G--A--TC-----G-C-----GA-------AA-..............................C--G--C-------.--G...---AGTAAT......AATT----TC---G.-T-............---T--T--GA----...............-CT-- 5283
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------C---AG---A-------G------T-..............................------C-------.---...---................----------.-T-............---T-CT--G-----...............-C--- 5309
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------G--T---T---AGG---CA--GGC------AA-..............................CT-A--C-------.---...---A............TTA----T-----.-T-............TT-TTCTGGGA---C...............TGG-- 5457
05_DF.BE.x.VI1310 ---------C---C---AGG-------G---------A-..............................C--G--C--G----.---...---AGTGAT......AAGT---CT-----.-T-............TC-GA-C-G-T--C-...............A---- 5475
06_cpx.AU.96.BFP90 ------CAG----C--CTGG----A---A--------A-..............................C--G----------.---...---AATAATAATTAG....CTA--TG---.-T-............--GG-AT--GAG---...............-CT-- 6123
07_BC.CN.98.98CN009 --------C----C---A-G----G--GAC------AA-..............................CT-A----------.---...---AGT................-------.-T-............---A--T--A-C--T...............T---- 5418
08_BC.CN.06.nx2 --------C----C-----G----G--GA-------AA-..............................-T-AA---------.---...---ATC...................----.-TA............TT-GA-TA-GA-..................T---- 6016
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------GC----TC-TGCGG----A---G-A------A-..............................C--A--C-------.--G...---ATAATTA.....AATA--.CTC----.-T-............---T--T-G-A----...............-C-AG 5298
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------C----C--CA-G----G--GA-------AA-..............................CT-A----------.---...---G.....CTA...AATAGT.-A-----.-T-............TT-AG-T---T-GC-AGAGTATATTATAAAT--CG 5484
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------CC----TC---C-G----A---A--------A-..............................CA-A--C--G----.---...---ATAATT......AATT--.TTC----.-T-............AT-T--T---A----...............-C-AG 5456
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------C---AGG---C------A--------..............................--------------.---...---AGT................G------.-T-............---T--T--GT--C-...............T---- 6088
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------T---TC---C----------A--------A-..............................CT-A--C----A--.--G...---ATAATT......AAAT--.TAT----.-T-............A-TG--T--------...............A--AG 5497
14_BG.ES.05.X1870 ------G--C---C-----G--M-A--GA-------A--..............................C--G--C-------.---...---AATAAT......AATT----T-G---.-T-............---T-AT--GA----...............-CT-- 5560
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------G--A---C-----G----A--GA-------AA-..............................C--GC-C-------.---...---............AATA----T-----.-T-............TC----T--GA---T...............AGT-- 5483
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------C---C----GG-G--AC-GGC-----GAA-..............................C--A--C--G----.---...---AGTAGT......TCTT-A--G-----.-T-............A-TT--T---A----...............T-GT- 5453
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------C---C---AGG--A--C-C---------T-..............................------C-------.---...---AGT................-------.-T-............---G--T--GA----...............T---- 5297
18_cpx.CU.99.CU76 -------C-A---C-T-CG-----A--CA--------A-..............................CT-A--C--G----.---...---A..................G-T---G.-T-............KGGK--T-TGA----...............----G 5386
19_cpx.CU.99.CU7 ------G--C---C-----GTCA----GA-------AA-..............................C--G--C-------.---...---AGT................-T----G.-T-............--GG--T---A----...............-CT-- 5309
20_BG.CU.99.Cu103 ------G--C---C--C-GGT--CA--GA-------AA-..............................C--G--C-------.--G...---AGTGACA.....ATTA---RT-----.-T-............---T--C--GA-G--...............-CT-- 5560
21_A2D.KE.99.KER2003 ------C--C---C---AGG-GA----G---------T-..............................C--G--C-------.--G...---AGT................--G----.-T-............---G--T---AG---...............A---- 5288
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------G--A---C----GG----A--GA-------AA-..............................C--A--C-------.---...---ATTAAAGT...........-T-----.-T-............-----CT-GGA---C...............TGTA- 5296
23_BG.CU.03.CB118 ------G--A---C----G-----A--GA-------AT-..............................C--G--C-------.---...---ATTAAC......AATT----T-G---.-T-............--CT-AC--GA----...............-CT-- 5536
24_BG.ES.08.X2456_2 ------G--T---C-----G----A--GA-------AA-..............................C--G--C-------.---...---AGTGAC......AATT----T----G.-T-............---T-GC--GA----...............-CT-- 5544
25_cpx.CM.02.1918LE ------G--A---C--CA-G---CA--GA-------AA-..............................C--G--C-------.---...---AGTAAT......AAGC----T-----.-T-............---T-CT--GA----...............T-T-- 5301
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------G-CA--TC--G--G--A----GA-------AA-..............................C-----C-------.---...---AG.................TAT----.-T-............ACC--CT---A---C...............TAT-- 6087
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------C-----C-T-CGG--A-A---A--------A-..............................C--A--CA-G----.---...---ATAATT.......AAATAGTAC----.-T-............AT-T--T--AA--C-...............A--AG 6083
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------C-------AG---A-----A-A------T-..............................--------------.---...---................-T--------.-T-............---G-CT--AT----...............-C--- 5449
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------A-------AG-----------G------T-..............................--------------.---...---................-C-C------.-T-............--GT--T---A----...............A---- 5487
31_BC.BR.04.04BR142 --------C----C--CA-G----G--GA-------AA-..............................CT-A----------.---...---ATTCTTAGT..........-G-----.-T-............TTTA-CT-----GA-AGAATAGATTATAGA----G 5576
32_06A1.EE.01.EE0369 -------C-----C--CTGG----A---A--------A-..............................C--GA---------.---...---AACAAT......AGTT-T-GTG----.-T-............--GG-AT--GA----...............TCT-- 5728
33_01B.ID.07.JKT189_C ------C--C---C-----G----G--GA-------AA-..............................C--GY----G----.---...---............ATTAG---T-----.-T-............TC----T-GGA---T...............AGT-- 5388
34_01B.TH.99.OUR2478P ------G--A---C-----G----A--GAC------AA-..............................C--A--C--G----.---...---............AATA----T-----.-T-............TC----T-GGA---T...............AGT-- 5289
35_AD.AF.07.169H ---------A---C---A-GGGA----GA-------AA-..............................C--A--C-------.---...---AGTATC......AATT----T-----.-T-............ACTT--T-GTAT--C...............TGG-- 5293
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------G------C-----GTC-----GAC-------A-..............................C--G----------.---...---AGTAGTAGT...AATT----T----G.-T-............---T--T---A----...............-CT-- 5302
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------C----GC-----G-C-----GA-A-----CA-..............................---G--C-------.--G...---AGTAAT......AACT----T----G.-T-............------T--GA----...............TATT- 5284
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------A---C---A-G--A-----TA-------A-..............................C--G--C-------.---...---ATTGTT......AAGT---TT-----.-T-............TC-AACT-GTT-G--...............T---G 5516
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------A---C---A----------TA-------A-..............................C--G--C--G----.---...---ACTGTT......AAAT----T-----.-T-............TC-GA-T-G-T-GC-...............A---G 5570
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------T---C----GG-C------GC-------G-TCTCTATCAAGCAGTAAGTAGCTTCAAGTT--------------.---...---AGT................-------.-T-............---T-CT---A----...............-C--- 5596
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------ACC---C--CAG-----G-------------G..............................---T----------.---...---AGT................--C----.-T-............---T--T--GTG---...............T---- 5621
43_02G.SA.03.J11223 ------G--A---C-----GYC-----GA-------AA-..............................C--G----------.---...---AGTTAT......AATT----T-----.-T-............---Y-CT--GA----...............-CY-- 5618
44_BF.CL.00.CH80 -----T---C---C---A-GTGA-----TA-------A-..............................C--G--C-------.---...---ATTGTT......AAGT---TTTG---.-T-............AC-GA-T-GTT-GC-...............A--AG 5535
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------G--A---C-T-C-G----A---A-------AA-..............................C--A--C-------.---...---ATAATT......AAGT----T-----.-T-............A-TTA-T--AT-..................----G 6076
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------G--C---C---A-G--------TA-------A-..............................CT-G--C-------.---...---ATTGT..............-T-----.-T-............TC-GA-T-GTT-GC-...............A--AG 5523
47_BF.ES.08.P1942 -------R-C---C---A-G-G---------------A-..............................--------------.--G...---AGC................-T-----.-T-............---T--T--GAG---...............T---- 5525
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------G--A--TC---CCG-C--G--GA-------AA-..............................C--A--C--G----.--G...---AATAAGC............-T-----.-T-............AC----T-G-A-G-T...............AGT-- 5292
49_cpx.GM.03.N26677 -------C-----C--CTGG----A---A--------A-..............................CT-G--CA------.---...---AAAACCAAT.........-GT-----.-T-............---T--T---A----...............-C--- 5512
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------A-------AG-----G--------------..............................--------------.---...---AAT................-------.-T-............TCCT--T--GAC---...............----- 5290
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------G--A---C-----G----A--GA-------AA-..............................C--G--C--G----.---...---ACT............A----T-----.-T-............------T--GA---T...............AGT-- 5401
53_01B.MY.11.11FIR164 ------G--A---C-----G----A--GA-------AA-..............................C--A--C-------.---...---ACT............A-A--T-----.-T-............AC----T-G-A---T...............AGT-- 5424
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------G--C---C-----G----A--GA-------AA-..............................C--A--C--G----.---...---ACT............A----T-----.-T-............AC----T---A---T...............AGT-- 5489
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------G--AA--C-----G-C-----GA-------AA-..............................C--G--C--G----.--G...---AAT............A-A--T-----.-T-............AC----T--GA---T...............AGT-- 5397
O.BE.87.ANT70 ----C-...---GC-GCA-G-CA--CAGA----A---A-..............................C--G--C-------.---...---AAC.GCTA...................-T-............--T-A--GGGACC-G...............C---- 6131
O.CM.91.MVP5180 A---C-GC----GC-GCA-G-TA--CAGA-A--A---A-..............................C--G--C--G----.---...---AAC.GCTG...................-T-............--T-AAGAGAACC-G...............C---- 6118
O.CM.98.98CMA104 ----C-...---AC-GCA-G-CA--C-GA-A--A---A-..............................C--G--C--G----.---...---AAC.GCTA...................-T-............--TTA--GGGACC-G...............T---- 5572
O.FR.92.VAU A---C-GC----GC-GCA-G-TA--CAGA-A--A---A-..............................C--G--C--G----.---...---AAC.GCTG...................-T-............--T-A-CAGGGCC-G...............C---T 5655
O.SN.99.99SE_MP1299 A---C-GCC---GC-GC-CG-CA--CAGA-A------A-..............................AT-G--C--G----.---...---AAC.GCTA...................-T-............--T-A--GGGACC-G...............C---- 6142
O.US.10.LTNP ----CG...---AC-GCA-G-CA--CAGA----A---A-..............................C--G--C-------.---...---AAC.GCTA...................-T-............----A--AGGACC-G.................... 6047
O.US.97.97US08692A --T-C-GCC---GC-GCA-G-C---C-GA-A--A---A-..............................CT-G--C--G----.---...---AGC.GCTA...................-T-............--T-A--GGGACC-G...............C--KT 5540
N.CM.02.DJO0131 ---------A---C-A---G----A---A--------A-..............................C--A--C--G----.---...---AAAAGCT.............GTATAT.-T-.....................-TGGAG...............TGG-G 5580
N.CM.04.04CM_1015_04 -------A-A---C-A-C-G----A--GA-T------A-..............................C--A--C--G----.---...---AAAAACT.............GTATAT.-T-.....................-TGTC-...............T-G-G 5579
N.CM.06.U14842 --------GA---C-----G----A---A------G-A-..............................C--A--C--G----.---...---AAAGGCT.............GTATAT.-T-.....................-T-T-T...............T-G-G 5581
N.CM.95.YBF30 ---------A---C-----G----A---G--------A-..............................CT-A--C--G----.---...---AAAACCT.............GTATAT.-T-.....................-TGTC-...............T-G-G 5668
N.CM.97.YBF106 ---------C---C-A-A-G----A-AGA--------A-..............................C--A--C--G----.---...---AAA.ACT.............GTATAT.-T-.....................-TGTGG...............T-G-G 5665
N.FR.11.N1_FR_2011 -------------C-A---G----A---A------G-A-..............................AT-A--C--G----.---...---AAA.GCT.............GTATAT.-T-.....................-TGT--...............T-G-G 5474
P.CM.06.U14788 -CTGCG------G--A-C----A-----A--------A-..............................C--G--------T-.---...---AGAAA......TAATA--YTGTGT--.-T-............--T----GGGATGAG...............-C--T 5570
P.FR.09.RBF168 -CTGCG------G--A-C----A-----A--------A-..............................C--G--------T-.---...---AGAAA......TAATA---TGCAT--.-T-............--T----G-GATGAG...............-C--T 6134
CPZ.CD.06.BF1167 A--G---A-C--TC-GCA-G--A-A-A-A-A-----AA-..............................C--G--CG-G----.---...---A......................T--.-T-CTGTGG......---TT-T---AGTGGTTGCAATATTTAGGCTGG-G 6194
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A------A-C--GC-TC--G--A----GA-A--A-G-A-..............................C-----CG------.---...---AAAAG...............GC-CAC.-T-...............-AGC--GA---T...............--GCT 5620
CPZ.GA.88.GAB1 -----C-CG----C-GCAGG----A-A-A-A------A-..............................---A--C-------.---...---AT.........................-T-...............A--C-GTT-G-C.................... 6134
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G----C-A-T--GC-GGAG---A-A------------A-..............................C--G--CG-C----.---...---ACTC.......................-T-ATAAAAGTAGTAGT-GGA-ACTT-GA-CAG............AAT-T 5722
CPZ.US.85.US_Marilyn A------C-A--GC-A---G----GC-GA-A------A-..............................C-----CGC-----.---...---GCCCTT.............TTG--CT.-T-............-TTAA-TGGTTTGA-...............A---G 6161
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B.FR.83.HXB2 AATA............GTAGCATTA...GTAGTAGCAATAATAATAGCAATAGTTGTGTGGTCCATA...........................GTAATCATAGAATATAGGAAAATATTAAGA............CAAAGAAAAATAGACAGGTTAATTGATAGACTAA 6200
Vpu __I__.__.__.__.__V__A__L__.__V__V__A__I__I__I__A__I__V__V__W__S__I__.__.__.__.__.__.__.__.__.__V__I__I__E__Y__R__K__I__L__R__.__.__.__.__Q__R__K__I__D__R__L__I__D__R__L__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----............----G-C-G...-----T--GC----C------------------A-T---...........................---GGT----------A----T-GC---AG............--------------------------G---A--- 5417
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----............-C--GGC--...A-------GC----C-----------A------A-T---...........................---GGA----------A--G-T-GC---AG............-------G------------------G---A--- 5418
A1.ES.06.X2110 ----............----G-C-G...-----G---C----CC----------A------A-T---...........................---GG------G-G-----G-G-GC---AG............------------------C-------A---A--- 5444
A1.IT.02.60000 ----............A-----C-G...-------T-GGT--C------------------A-T---...........................---GGT-------------G-T-GC-----............-----G------A-------------G---A--- 6208
A1.KE.06.06KECst_001 ----............----G----...A-------GC----CT----------A------A-T---...........................A--GGT----------A----T-GC---A-............-----G----------AA--------G--GA--- 5406
A1.RU.11.11RU6950 ----............-C-------...-------TGT-T--C------------------A-T---...........................---GGT-------------G-T-GC---A-............-----G--------------------G---A--- 5727
A1.RW.07.pR463F ----............----G---G...A----G--GC----CT----------G------A-T---...........................---GGA----------A----T-GC---AG............-----G--------------G---A-A---A--G 6224
A1.SE.95.SE8538 ----............----G-C-G...-----G---C----CC-----------------A-T---...........................---GG------G-G--A--G-C-GCA--AG............-----G--------------------G---A--- 5423
A1.TZ.01.A341 ----............----G-C--...A-------GC----CC------C----------A-T---...........................---GGT----------AA---T-GC---A-............--------------------------G---A--- 5404
A1.UA.01.01UADN139 ----............---------...-------TGTCTG-CT--------T--------A-TGC-...........................---GGT---------------T-GCG--A-............--------------------------A---A--- 5402
A1.UG.07.p191845 T---............-C--G---G...--------GC----CT--------A--------A-T---...........................---GGT---------------G-GC---A-............-----G-----------A--------G---A--- 6248
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----............-C--G-C-G...--------GC----C-----------A------A-T---...........................---GGT---------------T-G-----G............--------------T---------A-G---A--- 5644
A2.CD.97.97CDKTB48 ----............----G-C-G...---------TC---TT-----------------A-TG--...........................---T-T-----------A--G--TAAG-AG............-----G---------T-----C----G---A--- 5549
A2.CM.01.01CM_1445MV ----............----G-C-G...A--------T-C--CT-------------A---A-T---...........................---T-----C------AAG--C-TAAG-AG............-----G---------T-------CA-A---A--- 5408
A2.CY.94.94CY017_41 ----............----G-C-G...A-------TT----CT-------------A---A-T---...........................---T------------A------TAAG-AG............-----G---------T-------CA-A---A--- 5566
B.AR.04.04AR143170 ----............---------...A------T-GC----------------------A-----...........................--GC-T-----G----A-------------............----------------A-------------A--- 5400
B.AU.04.PS1038_Day174 ----............----G----...---------GG----C-----------------A-----...........................---GS-------------------------............------------------------------A--- 5413
B.BO.09.DEMB09BO001 ----............---------...-------TG-C----------------------A-----...........................---T-AT----------A------------............-----------------A------A-G---A--- 5568
B.BR.06.06BR1119 ----............---------...-------T-GG----------------------------...........................--GC-T-----------A-G-T--------............--------------T---------------A--- 5610
B.CA.07.502_1191_03 ----............-C-------...---------GC----C-----------------A-----...........................---GG-------------------------............------------A-T--A---C--------A--G 5629
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -G--............---------...---A---T-GC------------T---------A-----...........................--GC--C-----------------------............-----G------------A-----------A--- 5425
B.CN.10.DEMB10CN002 ----............---------...---------GC----C-----------------A-T---...........................--GTAT---C------------------A-............--------G-----T---------------A--- 5570
B.CO.01.PCM001 ----............-----T---...------A--GC----------------------A-----...........................---GG-T-----AT------GG--------............--------------------------A---A--G 5401
B.CU.99.Cu19 ----............---------...---A-----GC----------------------A-----...........................---G--------------------C-----............------------------A-----A-----A--- 5746
B.CY.09.CY266 ----............A--------...-------T-GC------------------------T---...........................---T-A-----------A-G--------A-............----AG--------T---------------A--- 5404
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ----............-----T---...---------------------------A-A---A-----...........................---C-T-----------A-G----------............--------------------------G--GA--- 5434
B.DK.07.PMVL_011 ----............---------...---------GC----C-----------------A-----...........................---TA-------------------C-----............-----G--------------G---------A--- 5564
B.DO.05.05DO_160884 ----............---------...---------GC-------------A----A-----T---...........................---T-------------------------G............--------------T------C--------A--- 5410
B.ES.09.P2149_3 C---............---------...--T----TGGC----------G-----------A-----...........................---T-----C--AT-----G--------A-............--------------T-----------A---A--- 5655
B.FR.08.DEMB08FR002 ----............----G----...---------GC----------------------A-----...........................---GG-------------------------............----AG----------A----C--------A--- 5561
B.GE.03.03GEMZ004 ----............----G-C--...A--------GC----C-------------A---A-T---...........................--GTA-------------------G-----............--------------T--A------------A--- 5398
B.HT.05.05HT_129389 ----............---------...---------GY----M-R------A--------W-----...........................---T---------------R----AAR---............----A--G------T--A------------A--- 5406
B.JM.05.05JM_KJ108 ----............---------...---------------------------------A-A---...........................---TA-------------------------............------------------------------A--- 5407
B.JP.05.DR6538 ----............---------...-------T--C-------------A--------A-----...........................---T-------------------C------............-----G------------------------A--- 6209
B.KR.07.07KYY4 ----............---------...---------GC------------------------T---...........................---C------------------------A-............------------------------------A--- 5865
B.NL.00.671_00T36 ----............---------...---------GC----------------------A-T---...........................--GT--------------------------............-----G--------T---------------A--- 5764
B.PE.07.502_2649_wg8 ----............---------...A--------GGG---T--------A--------------...........................--GC-T------------------------............-----G------------------------A--- 5666
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----............---------...-------T-GC----------------------------...........................-----T--------------G---C-----............-------G----------A--G--AC----A--T 5407
B.RU.11.11RU21n ----............--------T...-------T-GGG------------------------C--...........................------G-----------------------............-------------------------C----A--- 5770
B.TH.07.AA040a_WG11 ----............-----C---...---------G-----------------------A-----...........................---T-AT-----------------------............--G-----------A--AC-----------A--- 5551
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----............AC-------...---A---YRGY----------M-------A---A-----...........................---GC-------------------------............----------------RAA-----------A--- 5419
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----............---------...---------GC----------------------A-----...........................---C--T-----------------------............------------------------------A--- 6200
B.UA.01.01UAKV167 ----GTAGCATTGATAA-------G...A------T-GC-G----------------A---A--T--...........................--GT-A------------------------............--------G---------------------A--- 5437
B.US.11.ES38 ----............---------...---------GC----C--------A----------T---...........................---T--------------------C---A-............---CA------------A------------A--- 6134
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----............---------...-------T-GG-------------A--------A-----...........................--CC--------------------------............------------------------------A--G 5401
B.VE.10.DEMB10VE001 ----............---------...-------T-GC----------------------AT----...........................---T-TC----------------------G............-----G-G----------A--G--A-----A--- 5560
B.YE.02.02YE507 ----............A--------...---------GC----------------------A-----...........................---GG-T------------G----------............--------------T---------------A--- 5416
C.AR.01.ARG4006 ----............-G------G...A--------C----C---------A--------A-----...........................-CTTAT---------------T-GG-----............----A--G-------T----------A---A-T- 5391
C.BR.07.DEMC07BR003 ----............-G------G...A--------C----C---------A--------A-T---...........................-CTTAT---------------T-GG-----............-------G-------C----------A---A-T- 5553
C.BW.00.00BW07621 -G--............-C----C-T...A--A-----C----C------------------A-----...........................-C-TAT-----G---------T-G----A-............----AG------------C-----A-G---A-T- 5574
C.CN.98.YNRL9840 ----............-G------G...A--------C----C------------------A-----...........................---TAT-------------G-T-GG-----............------------------------A-A---A-T- 5386
C.CY.09.CY260 -G--............--------T...A--A-----T--G-C------------------ATA---...........................---TATT----G---------T-GG-----............--------------------------A---A-T- 5444
C.ES.07.X2118_2 -G--............-G-------...---------TC---CC--A-----A----A---AT----...........................RC-TAT-G-------------T-G------............-----G--------TT----------A---A-T- 5627
C.ET.02.02ET_288 ----............-G-------...A--------C-G--CC--------A--------A-----...........................-C-TAT-----------A---T-G------............---C-G--------Y-----------A---A-T- 5423
C.GE.03.03GEMZ033 ----............-G------G...A--------C----CT--------A-A-C----A-----...........................-C-TAT-----------A---T-G------............--G-A--G-T-----T----------A---A-T- 5401
C.IL.98.98IS002 -G--............A-------G...A------T-GC---C---A--------------A-----...........................---TAT-----------A---T-G------............-----------------A--------A---A-T- 5564
C.IN.03.D24 -G--............-G------T...---A-----T----CC----------A------A-----...........................---TAT---------------T-GG-----............--------------T-----------A---A-T- 6235
C.KE.00.KER2010 -G--............-G-------...A--------C----C---------A--------A-T---...........................---TAT---------------T-G------............-----G---------T----------A---A-T- 5392
C.MM.99.mIDU101_3 -G--............-G------G...A--------C----C---------A--------A-----...........................---TAT---------------T--G---A-............---------------T----------A---A-T- 5553
C.MW.93.93MW_965 -G--............-G------G...A--------C----C---------A-A------A-----...........................---TAT---------------T-GG-----............---------------T-----G--A-A---A-T- 5408
C.SN.90.90SE_364 -G--............-G------G...A--------C----C---------A--------AT----...........................-C-TAT---------------T-G------............----AG---T----TT-----G--A-G---A-T- 5390
C.SO.89.89SM_145 ----............-G------T...AGT------C----C------------------A-----...........................---TAT---------------T-G------............---------------T-----G--A-A---A-T- 5432
C.TZ.02.CO178 -G--............-G------G...A--------C----C------------------A-----...........................-C-TATT--------------T-G------............-------G-------CA-A-----A-A---A-T- 5386
C.US.98.98US_MSC3018 -G--............-C-------...A--------C--TCC------------------A-----...........................---TAT--------------GT-G------............---------------T-----G--C-A---A-T- 5377
C.UY.01.TRA3011 -G--............-GG------...A--------TC---C----T----A-A------AG----...........................--TTAT-----------A---T-GG-----............-------G-------T-----G----G---A-T- 5392
C.YE.02.02YE511 ----............-C------T...---------C----C---------A--------A-T---...........................-C-TAT---------------T-GG---T-............---------------T-----G--A-A---A-T- 5395
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -G--............-C------T...AC-A-----T----CC-----------------A-----...........................-C-TAT-----G--------GG-GG-----............----C-------------------A-A--GA-T- 5562
C.ZM.02.02ZM108 -G--............-C------T...A--A----------CT--------A----A---A-----...........................-CCTATC----------A---T-GG-----............-----G---------T--------A-A---A-TG 6189
D.CD.83.ELI ----............-C-------...---------------C-----------------A-----...........................---T-------------A-GG---AA--AG............-----G-G-------T-T---C--------A--- 5745
D.CM.10.DEMD10CM009 ----............---------...------A-GC-----------------------A-----...........................---TAT------------------CAG---............----AG---------T----------C---A--- 5574
D.CY.06.CY163 ----............-C-------...---------C-----C-----------------A-----...........................---TAT------------------AA---G............-----G---------T--C-------C---A--G 5407
D.KE.97.ML415_2 ----............---------...------A-GC-----------------------A-T---...........................-----------G-GG-TA-G-T--AA--AG............--------------------------G---A--- 5666
D.KR.04.04KBH8 ----............-K-------...------A-GC--------------A--------A-----...........................--TT-------G-GCT-T-G-T--AG--AG............--------G---------------A-----A--- 6155
D.SN.90.SE365 ----............-C----A-T...--------GC-----C----C------------A-----...........................---T--------GT------G---AG---G............-----G---------T----------C---A--- 6216
D.TD.99.MN011 ----............---------...----C---GC--------------A--------A-----...........................---TA------------A------AAG--G............---------------TATC-----------A--- 5423
D.TZ.01.A280 ----............-C-------...---A----TTC----C----------G------A-T---...........................---TA------G-------G----AA--AG............----AG---------T--------------A--- 5400
D.UG.08.p191859 ----............---------...--------GC-----------------------A-T---...........................---T-------G-G---A-G-C-TAGG--G............----A--G-------T--------------A--- 6214
D.YE.02.02YE516 ----............---------...---A----GGC-------------A--------A-----...........................---TA------------A------AGG--G............---------------CA-C-----------A--- 5410
D.ZA.90.R1 ----............---------...---------T-----T-----------------A-T---...........................---T---------------G----AG--AG............---------------TAT------------A--- 5548
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .---............A---T---G...---------C-----------------------A-T---...........................-C-TAT---------------G-GG---AG............--G---------A-T--TA--TA---A---A--T 5296
F1.AR.02.ARE933 C---............AC-------...A--------C-----------------------A-T---...........................-C-TAT----------AA---C-GG----G............-----G-G----A-T------TA-A-A---A--- 5503
F1.BE.93.VI850 G---............-C-------...A--------C----------C------------A-T---...........................---TAT----------A----C-GG----G............------------A-T-AA---TA-A-A---A--- 5549
F1.BR.07.07BR844 C---............-C-------...A--------T-C------------A--------A-T---...........................-C-TAT---------------G-GG-----............------------A-T------TA---A---A--- 5990
F1.CY.08.CY222 G---............-C-------...A--T-----C-----G-----------------A-T---...........................-C-TAT----------A----G-GA----G............------------A-T------TA-A-A-A-A--- 5399
F1.ES.11.DEMF110ES001 C---............--------G...A--T-----C---------TG------------A-T---...........................---TAT---------------C-GG----G............------------A-T------TA---A---A--- 5544
F1.FI.93.FIN9363 G---............--------T...A-------CC---------T-------------A-----...........................---T-T----------A---GC--G----G............------------A-T-----GTA-ATA---A--- 5538
F1.FR.96.96FR_MP411 ----............--------T...A--A-----T-----------------------A-T---...........................---T-T----------A----T-G-----G............------------A-T------TA---A---A--- 5406
F1.RO.96.BCI_R07 G---............---------...A--------C--------------A--------A-T---...........................-C-TAT---------------T-GG----G............------------A-T-----GTA---A---A--- 6233
F1.RU.08.D88_845 ----............--------G...A-------GC-----G-----------------A-----...........................---T-T------------------------............------------A-T------TA---A---A--- 5668
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----............-C------T...A------T-C--------------A--------A-T---...........................--G--T----------A----C-G-----G............----A--G----A-T-A----TA---A---A--- 5548
F2.CM.97.CM53657 ----............-------AT...A-----------C-----------A--------A-T---...........................--GTAT----------A----C-G-----G............----A--G----A-T-A----TA-A-A---A--- 5392
G.BE.96.DRCBL ----............----GC---...A--------TCC---GC---C------------A-T---...........................---T-T-----------A------AG--A-............--G-A--G------A-A----C-------GA--- 6166
G.CM.10.DEMG10CM008 ----............----G----...A--------T-TT--GC---C---AC-------A-T---...........................---T-T---C--------G-----AG--A-............--G-AC--------T-A----C--------A--- 5590
G.CN.08.GX_2084_08 ----............----G-C--...A--------T-T---GC---C------------A-A---...........................---TAT-----------A------AG----............--G-A--G------T-A-A--C--------A--- 5445
G.CU.99.Cu74 ----............----G----...A--A-----GGC---GC---C------------A-----...........................--TT-----C-------AG-----AG--A-............--G-A---------T---A--C----A---A--- 5813
G.ES.09.X2634_2 G---............----G-C--...A--------GGCT--GG---C---A--------A-----...........................--TT-T---CT-----A-G-----AG--A-............--GCAG-G----C-A---A--C--------A--G 5692
G.GH.03.03GH175G ----............----GGC--...A---------GC---GC---C---A--------AG----...........................---T-T-------------G----AG--A-............--G-A---G-----A-AA------------A--- 6249
G.KE.93.HH8793_12_1 ----............----GGC--...A--------T-C---GC---C---A--------A-----...........................---C-TG--C--------G-----AG--A-............--G------G----A--A-----------GA--- 5609
G.NG.09.09NG_SC62 ----............----G-C--...A--------T-C---GC---C---A--------A-A---...........................---T-T------------------AG--A-............--G-A--G------T--T---C--A-----A--- 5400
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B.FR.83.HXB2 AATA............GTAGCATTA...GTAGTAGCAATAATAATAGCAATAGTTGTGTGGTCCATA...........................GTAATCATAGAATATAGGAAAATATTAAGA............CAAAGAAAAATAGACAGGTTAATTGATAGACTAA 6200
Vpu __I__.__.__.__.__V__A__L__.__V__V__A__I__I__I__A__I__V__V__W__S__I__.__.__.__.__.__.__.__.__.__V__I__I__E__Y__R__K__I__L__R__.__.__.__.__Q__R__K__I__D__R__L__I__D__R__L__
G.PT.x.PT3306 ----............-C--G-C-G...A--C-----GGC---GC---T---A--------A-----...........................--CT-T---C------A-G-----AG--A-............--G-A---G-----A-AAA--C-------GA--- 6149
G.SE.93.SE6165_G6165 ----............----G----...A--------T-C---GC---C------------A-----...........................---T-T------------G-----AG--A-............--G-A--G-----GA-A----C--------A--- 5606
H.BE.93.VI991 ----............-G----C-G...--------TT-T--C-----C------------A-----...........................-C-TAT---------------C-G.---AG............--G--G--------------------A---A--- 5581
H.BE.93.VI997 ----............-G---CC--...A--------T-T--C-----C-----A------A-----...........................---TAT--------------GT-GG---AG............----AG------------------C-G---A-C- 5517
H.CF.90.056 ----............-G---GC--...------A--T-T--C-----CG--A--------A-----...........................---TAT----------AA---T-GG----G............----AG------------C-------A---A--G 5543
H.GB.00.00GBAC4001 ----............-G---GC--...A--------GGT--CT--TGT---A-A------A-T---...........................---TATT--------------C-GG--CAG............----A--G-------------C----A---A--- 5711
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----............----G----...A--------G-T--C------G--A--------A-----...........................---T-T--------------GG-G-----G............-----G--------T--------CA-----A--- 5403
J.CM.04.04CMU11421 ----............------Y--...---------T-TT-CC-T---G--R---C----RYTG--...........................-C-TAT-----------R---C-GG----G............-----G-G------T-A----R--------A--- 5714
J.SE.93.SE9280_7887 ----............--------T...A----------TT-CC-T-------G-A-----A-T---...........................--GTAT----------A----C-G------............-----G--------T-A-------------A--- 5522
J.SE.94.SE9173_7022 ----............---------...A--------T-TT-CC-T------TG-------A-T---...........................--GTAT----------A----C-G------............-----G--------T-A-------A-----A--- 5523
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----............A--------...----C---GC-----C--------A--------A-----...........................-CCTATC----------A---G-GG-----............----A--G----A--T-----T--------A--- 5398
K.CM.96.96CM_MP535 ----............---------...---------C-----T--------A----A---A-----...........................---TAT---------------T-GG---A-............----A--G----A--T-------A------A--- 5402
01_AE.AF.07.569M ----............----G---G...A-------GC----CTC---------A------A-T---...........................---GCT------GC--A----T--C----G............---------------------G--A-G---A--- 5406
01_AE.CN.09.1119 ----............----G-C-G...A-------GC----CT----------A------A-T---...........................---GCT-------T----------C-----............---------------------G--A-G---A--- 5437
01_AE.HK.04.HK001 ----............----G-C-G...A-------GC----CT----------A------A-T---...........................---GGTT-----GT----------C----G............--------------T---------A-G-A-A--- 5573
01_AE.JP.x.DR0492 ----............----G-C-G...A-------GC----CT----------A------A-T---...........................---GCT----------A-------C---AG............------------------------A-A---A--- 6214
01_AE.TH.04.BKM ----............----G-C-G...A-------GC----CT----------A------A-T---...........................---GCT-------TA---------C----G............-------G-G--------------A-G---A--- 6164
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ----............----G-C-G...A-------GC-G--CT----------A--A---A-----...........................---GGT-------T--A-------C----G............G--------------------G--A-A---A--- 5624
01_AE.TH.90.CM240 ----............----G-C-G...A-------GC----CT----------A-----AA-T---...........................---GCT------GT--A-------C----G............---------------------G--A-G---A--- 5771
01_AE.VN.98.98VNND15 ----............----G-C-G...A-------GC----CT----------A------A-T---...........................---GGT-------T--------------AG............---------------------G--A-G---A--- 5458
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ----............----G-C--...---------T-C---GC---C------------A-----...........................---TAT-----G-----A------AG--A-............----AG--------T-AA---C--AC----A--- 5580
02_AG.ES.06.P1261 ----............----GTC--...---------T-T---GC---C------------A-----...........................---TAT------------------AGG-A-............--G-AG----------A----C--A-----A--- 5647
02_AG.FR.91.DJ263 ----............----G-C--...---------T-C---GC---C------------G-----...........................---T----T---------------AGG-A-............--G-AG----------A----C--------A--- 5557
02_AG.GH.03.03GH181AG ----............----G-C--...---------T-C---GC---C------------AG----...........................---C-T------------------AGG-A-............--G-AG---------CA----C-A------A--- 6232
02_AG.LR.x.POC44951 ----............----G-C--...---------T-C---GC---CG----G------A-----...........................---G-T-----------A------AG--A-............--G-AG------C-T------C--------A--- 6204
02_AG.NG.x.IBNG ----............----G-C--...---------T-C---GC---C------------AG----...........................---TAT------------------AGG-A-............--G-AG---------------C--------A--- 5733
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----............----G-C--...---------T-C---T----C------------A-----...........................---T-T------------------AG--A-............---G------------A----C-------GA--- 5411
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----............----G-C--...---------T-C---GC-AAC------------A-----...........................A--TA-G----G-----A------AAG-A-............--G-AG---------------C--------A--- 5406
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----............----G-C--...---------T-C---GC---C------------A-----...........................-C-TAT------------------AG--A-............--G-AG----------A----C--------A--- 5399
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----............---------...-------T-GG-------------------G--------...........................---T--------------------------............------------------------------A--- 5425
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----............----G-C-G...--------GC----T----T------A------A-TT--...........................---T-T----------A----T-GAG---G............-----G-G---------C--GTACA-----A--- 5573
05_DF.BE.x.VI1310 -G--............---------...A--------C-----------------------ATT---...........................---TAT----------A----T-GG----G............------------A-T------TA-A-A---A--- 5591
06_cpx.AU.96.BFP90 ----............----G-C--...---------T-CT--GC---C------------A-T---...........................---T-T---C--------G-----AG--A-............--G-A---------A-A----C--------A--- 6239
07_BC.CN.98.98CN009 ----............-----C---...--------GGC----------------------A-----...........................---C--------------------------............--G-A--G----------------------A--- 5534
08_BC.CN.06.nx2 -G--............-G-----GTG..AA-------C----C------------------A-----...........................---TAT-------------G-T-GG---A-............-----G---------T--------A-A---A-T- 6133
09_cpx.GH.96.96GH2911 C---............----G-A--...A--------T-C---GC---C---A---C----A-----...........................---T-T------GT------G---AG--A-............----AG-G------T---------------A--- 5414
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -G--............-G-------...A--------C----C------------------AT--G-...........................---TAT---C-----------T--G--GA-............-CT-CG---------T-------CA-A---A-T- 5600
11_cpx.CM.95.95CM_1816 C---............A--------...---------T-C--T----T-G-----------A-T---...........................---GGGC----------A--GT--C-----............------------------------------A--- 5572
12_BF.AR.99.ARMA159 ----............---------...---------GC----T------------C----------...........................---T-A------------------------............-----G------------------------A--- 6204
13_cpx.CM.96.96CM_1849 C---............---------...A--------T-T--TT-----G-----------A-----...........................-C-TAT-----------A--GC-GG--CAT............--G-AG--------A-A----T-G------A--- 5613
14_BG.ES.05.X1870 ----............----G-C--...A--------GGC---GC---C---RC---R---A-----...........................--KT-T---C------A-G-----AG--A-............--G-AG------C-AG--A--C--------A--- 5676
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----............----G-C-G...A-------------CT----------A------A-T---...........................---GCT------AT------T-----G-AG............---------------------G--A-G---A--- 5599
16_A2D.KR.97.97KR004 ----............----GTC-G...A--------T-C--CT-----G-------A---A-T---...........................---T------------A------TAAG-AG............----AC---------T--------A-G---A--- 5569
17_BF.AR.99.ARMA038 C---............---------...----------C------------------------T---...........................--GC-----------------T--------............--------------------------A---A--- 5413
18_cpx.CU.99.CU76 T---............A--------...A-------TT-T--T------G--TG-------A-----...........................---TAT-----------A--G--T----A-............----AG--------TG-----T----G---A--- 5502
19_cpx.CU.99.CU7 ----............----G-C--...A--------T-C---GC---C------------A-----...........................--GTAT-----------A------AG--A-............G-G-----------A-A----C--------A--- 5425
20_BG.CU.99.Cu103 ----............----G----...A--------GGC---GC---C---A--------G-----...........................--TT-----CT-----A-G----TAG--A-............--G-A---------T---A--C----A---A--- 5676
21_A2D.KE.99.KER2003 ----............-C-------...----------C------------------A---A-----...........................---T-T-----------A-G----AA----............-----G-G-------T-T------------A--- 5404
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY T---............----G-C--...A-------GC----CT-------------A---A-T---...........................---GCT------AT--A----G--AG---G............----AG--------T------C----A---A-C- 5412
23_BG.CU.03.CB118 -G--............----G----...A--------GGC---GC---C---A--------G-----...........................--TT-T--TCT-----A-C-----AG--A-............--G-A---------T---A--C----A---A--- 5652
24_BG.ES.08.X2456_2 ----............----G----...A--------TGC---GC---C---A--------A-----...........................--TTGG---C------A-G-----AG--A-............--G-----------T---A--C----A---A--- 5660
25_cpx.CM.02.1918LE ----............----GGC--...A--------T-C---G-----G--A--------A-T---...........................---TATC-----AT----------AG--A-............--G-A---G-----TCA----C----A---A--- 5417
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----............----G-C--...A--------C----CC-------------------T---...........................--GT-AG---------A---G---C---AG............-----G--G------------C--------A--- 6203
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C---............-C-------...A--------T-TC-T----T-G-----------A-----...........................---TAT-----------A--GT-G------............----A--G------T------C----G---A--- 6199
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----............---------...-------T-GC---------------A------A-----...........................--GT-T------------------------............-----G------------------------A--- 5565
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----............---------...-------T-GC----------------------A-----...........................--GT-T-----------A------------............-------GG---------A-----A-----A--- 5603
31_BC.BR.04.04BR142 ----............-G---C--G...T--A-----T----C---------A--------A-----...........................--TTAT---------------T-GG-----............-------G-------T-----G--A-A---A-T- 5692
32_06A1.EE.01.EE0369 ----............----G-C--...A--A----TTC-T--GC---C------------A-T---...........................---T-A---C--------G-----AG--A-............--G-----------A-AA---C--------A--- 5844
33_01B.ID.07.JKT189_C ----............-C--G-C-G...A--A----GC----CT----------A------A-T---...........................---GG------G-G-CA-------C--CAG............-----G---------------G--A-G---A--- 5504
34_01B.TH.99.OUR2478P ----............----GGC--...A-------GC----CT----------A------ATT---...........................---GCT------------------C-----............G-------------T------G--A-G---A--C 5405
35_AD.AF.07.169H ----............A---G-C-G...--------GC----CC-----------------A-T---...........................---GG-------AT-----G-G-GC-G--G............-----G--------T------G--A-G---A--- 5409
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----............-C--G-C--...---------T-C---GC---C----G--G----A-----...........................---C-T----------AA------A----G............----A----------------C----A---A--- 5418
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----............----G----...---------T-C---GC---C------------A-T---...........................---C-T----------A-------AG--A-............--G---------------------A-----A--- 5400
38_BF1.UY.03.UY03_3389 C---............---------...A--------C-----------------------A-T---...........................---TAT-----------------TG----G............-------G----A-T------TA---A---A--- 5632
39_BF.BR.04.04BRRJ179 C---............AC-------...A--------C-----------------------A-T---...........................-C-TATC--------------T-TG-----............-------G----A-T------TA---A---A--- 5686
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----............----G----...-------T-GCT---------------------A-T---...........................--GC--C-------C------T------A-............--G-----------------------G---A--G 5712
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----............---------...--T----Y-GC------------------A---------...........................---C------------------------A-............--------------T----------C----A--- 5737
43_02G.SA.03.J11223 ----............----G-C--...A--------T-CY--GC---C------------A-A---...........................---T-T------------------AG----............--G-A--R------T--A---C--R-----A--- 5734
44_BF.CL.00.CH80 C---............-C-------...A--------GC--------T-------------AT----...........................---TAT---------------C-GG----G............------------A-T------TA---A---A--- 5651
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----............-C---T---...A--------GCTC--C--------A--------A-----...........................---TAT-----------A---G-GAA--A-............---GA--G----A--T-----TA-A-----A--- 6192
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 CT--............-C-------...A--------C-----------------------A-T---...........................-C-TATT---------AA---C-GG----G............------------A-T--A---TA-A-G---A--- 5639
47_BF.ES.08.P1942 ----............------C--...---------GC----T-------------------T---...........................---C--------------------------............G--------G--T-T-AA--------C---A--- 5641
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----............----G-C-G...--------GC----CT----------A------A-----...........................---GGT-------T----------C----G............------------------------A-A---A--- 5408
49_cpx.GM.03.N26677 ----............---------...A--------T-TT-CT---TG---A----A---A-----...........................---TAT----C-------C-GC-GG----G............--------------A---------------A--- 5628
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----............--------G...---------GC----C--------A-A--------A---...........................---T-------------A---T------A-............----AG--------T---------------A--G 5406
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----............-C--G-C-G...--------GC----CT----------A------A-T---...........................---GCT-------T--A-------C----G............-------G-------------G--A-A---A--- 5517
53_01B.MY.11.11FIR164 ---T............----G-C-G...--------GC----CT----------A------A-T---...........................---G-TT-----------------C----G............--------------------GG--A-----A--- 5540
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---T............-C--GGC-G...A-------GC----CT----------A------A-----...........................---C------------------------A-............------------------C-----------A--- 5605
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----............-C--G-C-G...A-------GC-G--CT----------A------A-T---...........................---GCT----------A-------CA--A-............G-------------A-A----C----G---A--- 5513
O.BE.87.ANT70 ----............A--ATTA-T...AGT-CTTTGC-GT-T---AATG--A--T-A---GGGT-T...........................A-TC-T-G-A-----TTAG--CA-AAGGA-CAAGACAGAAAGG-G---G-----CTTGA-AGGT-AAGA---A--- 6259
O.CM.91.MVP5180 CT--............A----T---...AGT-CTTTGTGTC-T---AATG--C--A-A----TGT-T...........................AACC-T-G-ATT---TTAGTGCA-AG--A-CAAGATAGAAGGG-GCAGG-----CTTGAAAG-T-AAGG---A--- 6246
O.CM.98.98CMA104 -T--............A--ATTG-T...AGT-CTTTGC-TC-T---AATG--C--T-A---AG-T-T...........................A-TC-T-G-A-----TTAG--CA-AAG-A-CAAGACAGAAGGG-----G-----CTTGAAAGGT-AAGA-A-A--- 5700
O.FR.92.VAU -T--............A---TCA-T...A-T-CTTTGC-TC-T---AATG--C--C-A---ATGT-T...........................AATC-T-G--C----TTAG--CA-AAG-A-CAAGATAGAACAGC----G-----CTTGAAAG---AAGA---A--- 5783
O.SN.99.99SE_MP1299 -T--............A--A-TACT...AGT-CTTTGC-GC-T-C-AATG-----C-A---A-AT-T...........................A-TC-T-G-C-----TTA---CA-AAG-A-CAAGATAAAAGGG-----G-----CTTGAAAGGT-AAGA---A--- 6270
O.US.10.LTNP .C--............A--ATTG-T...AGT-CTTTGC-GC-T---AATG--A----A---ATGTAT...........................--TC-T-G-A-----TTAG--CA-AAG---CAAGACAGAAGAG-----G-----CTTGAAAGG--AAGG-A-A--- 6174
O.US.97.97US08692A -T--............A--ATTA-T...AGT-CTTTGC-GC-T---AAT---A--C-A---ATGT-T...........................A-TC-T-G-A-----TTAG--CA-AAG--RCAAGACAGAAGGG-----G-R---CTTGAAAGGT-AAGA---A--- 5668
N.CM.02.DJO0131 -T-C............-C---G--G...-G---G-----T---------G--A-AA-C---GTTT--...........................C--TAT-A--------A----C--AA-TTG............--GGA---------ACAAA---GAC-A---A--- 5696
N.CM.04.04CM_1015_04 -T-C............TC---GC-C...-GG--G-----T---------G-CA-AA-C---GTAT--...........................C--TAT-A--------A-G-----AA-CTG............--GGA---------ACAAA---AAC-G---G--- 5695
N.CM.06.U14842 -T-C............A----GC--...-GG--------T---------G----GA-C---GTAT--...........................C--TAT-A--------A-------AA-TTG............--GGA-G-----A-ACAA----GAC-G---A--- 5697
N.CM.95.YBF30 -T-C............A----G---...-G--C----G-T-GC------G--A-A--C---G-AT--...........................C--TAT-G--------A-------AA-TTG............--GGA-------A-ACACA---GAC-G---A--- 5784
N.CM.97.YBF106 -T-C............A----G---...-G---G-----T---------GC-A-AA-C---GTAT-G...........................C--TAT-A--------A-------AA-TTG............--GGA---------ACAAA---GAC-G-A-A--- 5781
N.FR.11.N1_FR_2011 GT-C............A-----G--...-G-------T-T---------G----AA-T---GTAT--...........................T--TAT-G--------A-------AA-GTG............---GA-------AGGCACA---GAC-G---A--- 5590
P.CM.06.U14788 -T--............A--AT-GCT...-GG--GTT-T--C-TTGCTGT-----A-YT---GGG-AG...........................--CC-YC--TT-GTGCTA---GA-AG-GA-............AGRGAT--GT-T-TRCAAAGGC-A-CA--GTGG- 5686
P.FR.09.RBF168 -T--............A--AT-GCT...-GG---TT-C----TTGCATT-----A--T---GGG-AG...........................--CC-GC--TTTGTGCTA---GAGAG-GA-............AGGGAT--GT-T-TACAAAGGC-A-TA--GTGG- 6250
CPZ.CD.06.BF1167 -GGG..................GCT...A----TATCTGG--------GC--C-A--TATTAGG-A-...........................-C-TATT-GT-TATA-AAC--G-GCA-GA-............G--GAT-G------GCAAGC---AAT-GATAG-T 6304
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----............A--TT---C...A---CTTT---GC-TG----T---T---CT---ATAGC-...........................-CTTAT-A---G----AA--GT--CA-CA-............GT---GCG------A--AC-TCAG--C---A-T- 5736
CPZ.GA.88.GAB1 ................-GCTT-.........--TCTC---T--G---GCT--A---CA---AA---TTGTATATGGGGATACATTATTAAATGG-G-TAT-G-AGG----AA-G-CATAGGCTT............G-G-C-G----T--G--AC-T-ACCTA-T-T-G- 6267
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -G--GGTGTCTTAGTTA-CATCA--...--TT---T-GG-GG-GG----T--A-A-CT---ATT---...........................A---AAGA-AG-A-C---G---G-CAGCAT............--G--GCTG-----G--A---G-AAGG--G---- 5850
CPZ.US.85.US_Marilyn TT--............A--------...-G-A---A-GGT--TT---T-G-GA-AA-C---GGAC--...........................--TGCT-G-TTG-GG--AC-----AA--T-AAAGAAAATACT---CA-G-G--TC-A-ATC-TT-A--A---A-C- 6289
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B.FR.83.HXB2 TAGAAAGAGCAGAAGACAGTGGCA..ATGAGAGTGAAGGAGAAATATCAGCAC.....................TTGTGGAGATGGGGG............TGGAGATGGGGCACCATG...CTCCTTGGGATG...TTGATGATC...TGTAGTGCT.........ACA 6317
Vpu I__E__R__A__E__D__S__G__##N__E__S__E__G__E__I__S__A__.__.__.__.__.__.__.__L__V__E__M__G__.__.__.__.__V__E__M__G__H__H__.__A__P__W__D__.__V__D__D__.__L__*_
Env _M__R__V__K__E__K__Y__Q__H__.__.__.__.__.__.__.__L__W__R__W__G__.__.__.__.__W__R__W__G__T__M__.__L__L__G__M__.__L__M__I__.__C__S__A__.__.__.__T_
A1.AU.03.PS1044_Day0 G-----------------------..-------C-----G--T-C-GAT-A--.....................---CACT-C-TA...............-T--A------A--T---...A--T-G--A---...A-AT-A---...---------.........G-- 5531
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 G-----------------------..----------T--G--TGC-GAG-A-T.....................-ATCCACAC---...............----AG-----G-T-G--...---T-CT--T--...--A--A--T...----A----.........--- 5532
A1.ES.06.X2110 G-----------------------..-------C-----G--T-C-GAG-A--.....................-CTCAAGAC-TA...............-T--C------G--T---...A--T-G--AT--...A-A--AT-A...---------.........G-- 5558
A1.IT.02.60000 G-----------------------..----A--C--G--G--TGC-GAG-A-T.....................-ATCAA-AC-T-...............-----G-----G--T---...A--T--T-----...A-A--A--G...----AG---.........--- 6322
A1.KE.06.06KECst_001 ------------------------..----------T--G--T-C-GAG-A-T.....................-GTCAACAC---...............-T--C------G--T---...A--T-G------...ACC--A---TGC-------T-.........G-- 5523
A1.RU.11.11RU6950 G-----------------------..----A--C--G--G--TGA-GAG-A-T.....................-ATCAACAC-TA...............-----------A--TTG-...---T--T-----...A-A--A--G...----AG---.........G-- 5841
A1.RW.07.pR463F G---------------T-------..----------T--G--C-C-GAT-A-T.....................-ATCAA-AC-T-...............-----------A-TT---...A--T-G--A---...AGC--A--T...-------T-.........G-- 6338
A1.SE.95.SE8538 G-----------------------..-------------G--T-C-GAG-A--.....................-CTCA-CAC-TA...............-T---------A--T---...A--T-G--A---...A-A--A---...------A--.........G-- 5537
A1.TZ.01.A341 G-----------------------..----------T-----T-C-GAG-A-T.....................-GTCA-CAC-TA...............-T---------A-TT---...A--T-G------...A-A--A---...------A--.........G-- 5518
A1.UA.01.01UADN139 G-----------------------..----A--C--G--G--TGC-GAG-A-T.....................-ATCAACAC-TA...............---G-G-----A--T---...T-----T-----...A-A--A--G...----AG---.........--- 5516
A1.UG.07.p191845 C-----------------------..----------T--G--T-C-GAT-A-T.....................-G-CA-CAC-TA...............----A------A---C-A...A--T-G--T---...A-A------...------A--.........G-- 6362
A1.ZA.04.04ZASK162B1 C-----------------------..----------T-----C-C-GAG-A-T.....................-ATCCAC-C---...............----T------A-TT---...A--T-G------...A-A--A--T...G----GT-A............ 5755
A2.CD.97.97CDKTB48 GT----------------------..-C--------T--G--C-C-GAG-A-T.....................-GTCAA-A----...............---GA------A-T-T--...G-TT--------...A-A-----G...----AG---............ 5660
A2.CM.01.01CM_1445MV GT----------------------..----A-----T--G--C-C-GAG-A-T.....................-GTCAACAC-T-...............-----------A-T-T--...A-TT--------...C-A--A--T...----AG---............ 5519
A2.CY.94.94CY017_41 GT--G-------------------..----------T--G--C-C-GAG-A--.....................-ATCA-CAC-T-...............------G------T-T--...A-TT-G------...--A--A--G...----AA---............ 5677
B.AR.04.04AR143170 G-----------------------..----------C--G--TCAGGA--A-T.....................-ATCA-C-C---...............----A--------T----...------------...---------...---------.........GA- 5514
B.AU.04.PS1038_Day174 GW--------------T-----A-..-------Y-----G--TCARGA--A-T.....................-ATCA-CAC---...............------G--------T--...-----AT----A...--R-----T...---------.........G-- 5527
B.BO.09.DEMB09BO001 GT----------------------..----A--------G--TCAGGA--A-T.....................-GTCA-CAC---...............----A-G---T--TG---...------------...---------...----A-A--.........GT- 5682
B.BR.06.06BR1119 G-----------------------..-------C--------TCAGGA--A-T.....................-GTCA-CAC-T-T--............----A-------------...------------...---------...---------.........G-- 5727
B.CA.07.502_1191_03 C-----------------------..-------------G--TCAGGAG-A-T.....................-ATCA-CAC-C-T--AGAGGGGGCATC-------------T----...------------...--A------...---------.........G-- 5758
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 G-----------------------..-------C--G--G--TCAGGAG-A-T.....................-ATCA-CAC-T-...............-T--A-------------...------------...--------T...---------.........--- 5539
B.CN.10.DEMB10CN002 --------A---------------..-------C-----T--TCAGGA--AGT.....................-ATCA-CCC---...............----T---------G---...--------A---...--A------...---------.........-A- 5684
B.CO.01.PCM001 C------------------C----..-------C-----G--TCAGGA--A-T.....................-G-CA-CAC-T-...............----A---------G---...------------...--A-----A...---------.........--- 5515
B.CU.99.Cu19 ------------------------..----A-----------TCAGGA--A-T.....................-ATCA-CAC-T-...............-------------T----...--------A---...---------...---------.........--- 5860
B.CY.09.CY266 G-----------------------..----------G--G--TCATGA--A-T.....................-G-CA-CAC-T-...............-------------TG---...--------A---...---------...-----G---.........--- 5518
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 GT----------------------..----A-----------CCA-GA--AGT.....................-ATCA-CAC-T-T--............----C--------T----...------------...--A------...--------A.........G-- 5551
B.DK.07.PMVL_011 G-----------------------..----C-----------TCAGGA--A-T.....................-GTCAA-AC-T-...............----A--------TG---...-----------A...---------...--------A.........--- 5678
B.DO.05.05DO_160884 G-----------------------..-------C--T--G--TGAGGAGC---.....................-G-CA-CAC-T-...............------AT-------T--...------------...---------...--------A............ 5521
B.ES.09.P2149_3 GT----------------------..-------------G--TCAGGA--A-T.....................-ATCAA-AC-TA...............-------------TAT--...----------CA...---------...----A--G-............ 5766
B.FR.08.DEMB08FR002 G----------C------------..----A-----------CCATGAG-A-T.....................-ATCA-CAC-ACTT-............----A--------T----...------------...---------...---------.........G-- 5678
B.GE.03.03GEMZ004 G-----------------------..----A--C-----G--TCAGGA--A-T.....................-GTCA-TTC---...............----A-G------T-T--...--------A---...--------A...---------............ 5509
B.HT.05.05HT_129389 G---Y--------G--------A-..-------------G--TCAGGA--A-T.....................-ATCA-CAC---...............----C----------T--...------------...--A------...---------.........G-- 5520
B.JM.05.05JM_KJ108 G-------A---------------..----------G--G--TCA-GA--A-T.....................-GTCA-C-C-T-...............----A--------T----...------------...---------...---------.........--- 5521
B.JP.05.DR6538 C-----------------------..----A--C-----G--CCAGGA--A-T.....................-ATCA-CAC-TA...............------------------...------------...--A------...---------.........G-- 6323
B.KR.07.07KYY4 G-----------------------..-------------G--TCAGGA--A-T.....................-GTCA-CAC---...............-------------T----...------------...-G-------...---------GCA......--- 5982
B.NL.00.671_00T36 G-----------------------..----A--------G--TCAGGA--A-T.....................-ATCA-CTC-T-...............-------------T----...----------C-...---------...---------.........--- 5878
B.PE.07.502_2649_wg8 G---C-------------------..-------C-----G--TCAGGA--A-T.....................-ATCA-CAC---...............------RA-----T-T--...-----------A...--A-----T...A---A----.........G-- 5780
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------------------------..----A-----T--G--TCAGGAG-A-T...........................TAC-T-...............----A--------TG---...-----------A...--A------...---------.........--- 5515
B.RU.11.11RU21n ------------------------..----------T-----TCAGG..............................AA-CAC-TA...............---------------TG-...------------...--------A...---------.........--T 5875
B.TH.07.AA040a_WG11 G--G--------------------..----------T--G--TCAGGAG-A-T.....................-ATCC-CAT-TA...............------------------...------------...-G-------...---------.........G-- 5665
B.TT.01.01TT_CRC50069 G-----------------------..-------------G--TCA-GAG-A-T.....................-G-CA-G-C-TT...............------------------...------------...---------...---------.........G-- 5533
B.TW.94.TWCYS_LM49 G-----------------------..----------G--G--CCAGGAT-A-T.....................-GTCA-CAC-T-...............-----------T------...------------...--A------...A--------.........G-- 6314
B.UA.01.01UAKV167 ------------------------..-------------G--TCAGGA--A-T.....................-GTC-ACAC-T-...............----T----------T--...--------A--A...---------...----A----.........--- 5551
B.US.11.ES38 G-----------------------..----------T--G--TCAGGA--A-T.....................-ATCA-CAC---...............------------------...------------...---------...---------.........--- 6248
B.UY.02.02UY_TSU1290 C-----------------------..-------C-----G--TCAGGA--A-T.....................-ATCA-CTC-TA...............------------------...------------...--A------...--------A............ 5512
B.VE.10.DEMB10VE001 ----------------------T-..-C--------T--G--TCAGCAGCA-T.....................-GC......-T-...............----A--------TG---...------------...-------G-...-----A---.........GAT 5668
B.YE.02.02YE507 GT----------------------..----------T-A---CCAGGAG-A-T.....................-G-CA-CAC-TA...............----A-------GT-T--...------------...--A------...----AG---.........--- 5530
C.AR.01.ARG4006 GG----------------------..-------C-----G--T-C-GAG-A-T.....................-G-AAACA----...............----T--------T-T-A...GG-T--T-C---...--M-----T...----A--TG.........-GG 5505
C.BR.07.DEMC07BR003 GG----------------------..----------T--G--C-C-GAG-A-T.....................-G-AAACAC---...............----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--C---C--...----A--TG.........-TG 5667
C.BW.00.00BW07621 -------G----------------..----------T--G--TCATGAG-A-T.....................-GTCAACA----...............----T-----T--T-T-A...GG-T--T-----...C-A---G-T...----A--TA.........-T- 5688
C.CN.98.YNRL9840 GG----------------------..----------G--G--C-CGGAG-A-T.....................CATCA-CA----...............----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T...----A--TG.........GG- 5500
C.CY.09.CY260 G------G----------------..----------T--G--TCATGAG-A-T.....................-GTCAA------...............----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...C-C------...----A--GG.........GGG 5558
C.ES.07.X2118_2 GG----------------------..----A-----G--G--T-CYGAG-A-T.....................-G-C-ACA----...............----TG-------T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T...-A-----TA.........TT- 5741
C.ET.02.02ET_288 GG----------------------..----------G--G--T-C-GAG-A-T.....................-GTCAACA----...............----T------ACT-T-A...GG-T--T-----...--C-----T...----A--TG.........GTG 5537
C.GE.03.03GEMZ033 AG---T------------------..---G---------G--T-CTGAG-A-T.....................-GTCAAC-C---...............----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...C-A---G-T...-----CCAG............ 5512
C.IL.98.98IS002 GG----------------------..-------------G--TGC-GAG-A--.....................-GTC-ACC----...............-----------A-T-T-A...GG-T--T-----...---C----T...----A--TA.........-TG 5678
C.IN.03.D24 GG----------------------..---------GG--G--T-CTGAG-A-T.....................-GCCAACAC---...............----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--C-----T...----A--TG.........GT- 6349
C.KE.00.KER2010 GG----------------------..----------G--G--T-C-GAG-A-T.....................-G-CAACA----...............----T--------T-T-A...GG-TC-T-----...--A----CT...-------TG.........GA- 5506
C.MM.99.mIDU101_3 GG----------------------..----------G--G--C-CGGAG-A-T.....................-ATCAACA----...............----T-------GT-T-A...GG-T--T-----...--A----G-...----A--TG.........GG- 5667
C.MW.93.93MW_965 GG----------------------..----------T--G--T-CGGA--A-T.....................-G-CAACA--T-...............----T--------T-T-A...GG-T--------...C-A-----T...---GA-ATG............ 5519
C.SN.90.90SE_364 GG----------------------..----------C--G--TG-TGAG-A-T.....................-GTCAACC----...............----T--------T-T-A...GG-T--T-----...C-AT----T...-A--A--TG.........GGG 5504
C.SO.89.89SM_145 GG----------------------..----------G--G--T-CTGAG-A-T.....................-G-CAACA----...............----T--------T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T...-------GG.........GG- 5546
C.TZ.02.CO178 GG----------------------..----------T--G--T-CTGAG-A-T.....................-G-CAACA----...............----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T...----A--TG.........GTG 5500
C.US.98.98US_MSC3018 GG----------------------..----------T-----T-CTGA--A-T.....................-G-CAACA----...............----T--------T-T-A...GG-T--T-----...-------GT...----A--TG.........GGG 5491
C.UY.01.TRA3011 GG----------------------..-------------G--T-C-GAG-A-T.....................-G-AAACA----...............----T--------T-T--...GG-T--T--C--...--A---GGT...-A--A--TA.........-GG 5506
C.YE.02.02YE511 GG----------------------..----------C--G--T-CTGAG-A-T.....................-ATCAACA----...............----T--------T-T-A...GG-T--T----A...--A-----T...----A--GG.........GG- 5509
C.ZA.10.DEMC10ZA001 G------G----------------..----A-----T--G--TCA-GAG-ACT.....................-GTCAACA----...............----T--------T-T-A...GG-T--T--.........-----T...-A--A--TG.........CTG 5670
C.ZM.02.02ZM108 A------G--------T-------..----------T--G--TCATGAG-A-T.....................-GTCAACA----...............----C--------T-T-A...GG-T--T-----...C-A------...-A-----TA.........-TG 6303
D.CD.83.ELI C-----------------------..-------C--G--G--T-G-GAGAA-T.....................-GTCAA-AC---...............----A--------T----...-----------A...-------C-...---------.........G-- 5859
D.CM.10.DEMD10CM009 G--------A--------------..-------C--G--G--T-A-GAG-A-T.....................-ATCAACAC-T-...............----C--------T----...--------AT--TTGC------C-...-A------A.........G-- 5691
D.CY.06.CY163 G-----------------------..----------G--G--T-A-GAG-A--.....................-ATCAC-AC-TA...............----A-------------...--------A---TTGC------CA...-A------A.........G-- 5524
D.KE.97.ML415_2 G-----------------------..----A-----G--G--C-C-GAT-A-T.....................-G-CAA-AC-T-...............-----------A--T---...A----G------...A-A--A--T...---------.........G-- 5780
D.KR.04.04KBH8 G---------------T-------..----------G--G--TGA-GAG-A-T.....................-ATCAACAC-TA...............----A-------------...--------A---...-G------T...---------.........G-- 6269
D.SN.90.SE365 A---------------T-------..-------C--G-----TGA-AAG-A-T.....................-ATCA-CAC-T-...............----T-------------...--------A---...-------C-...-------T-.........G-- 6330
D.TD.99.MN011 ------------------------..----------T-----T-A-GAG-A-T.....................-ATCAACAC-TA...............----C----------C--...---------C--TTG-------C-...-A------A.........G-- 5540
D.TZ.01.A280 G---------------T-------..----------T-----C-C-GAG-A-T.....................-ATCAACAC-T-...............-------------T----...--------A---...-G-----CA...-A-----T-.........G-- 5514
D.UG.08.p191859 G------G--------T-------..----------------TGA-GAG-A-T..............................---...............---G---------T-T--...--------AT--...-------CA...-------T-.........--- 6319
D.YE.02.02YE516 G-----------------------..----------G--G--TGA-GAG-A-T.....................-ATCAACAC-TA...............----A---------GC--...--------A---TTGC------C-...-A------A.........G-- 5527
D.ZA.90.R1 G-----------------------..-------C--G--G--TGG-GAG-A-T.....................-GTCAA-AC-T-...............----A------T-TG---...--------A---...---------...---------.........G-- 5662
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------TT---G----------..-------------G--TGC-GAG-A-T.....................-G-CA-CAC-T-...............G---AG------TTTT-A...T----G-----A...--A--A---...----A----.........--- 5410
F1.AR.02.ARE933 G---------------T-------..----------G--G--TGC-GAG-A-T.....................-G-CA-CAC-T-...............G---A-------C-TT-A...T----A-----A...-----A---...----A----.........--- 5617
F1.BE.93.VI850 G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T.....................-G-CA-CAC-T-...............G---A-------CTTT-A...T----G-----A...--A--A---...----A----.........G-- 5663
F1.BR.07.07BR844 -T----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T.....................-G-CA-CAC-T-...............G---AG------CTTT-A...T----G-----A...--A--A--T...----A----.........-A- 6104
F1.CY.08.CY222 G------------------C----..----------G--T--CGC-GAG-A--.....................-G-CA-CAC-T-...............G----G------CTTT-A...T----G-----A...--A--A---...---------.........G-- 5513
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------T---------------..----------G-----TGCGGAG-A-T.....................-G-CA-CCC---...............G---AG------CTTT-A...T----G-----A...--A--A--T...----AG---............ 5655
F1.FI.93.FIN9363 G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T.....................-G-CA-CAC-T-...............G-A-A-------CTTT-A...T----G------...--A--A---...----AA---.........G-G 5652
F1.FR.96.96FR_MP411 G-----------------------..----------G--T--TGC-GAG-A--.....................-G-CA-CAC-T-...............G---A------TCTTT-A...T-T--G-----A...--A--A---...---------.........G-- 5520
F1.RO.96.BCI_R07 G-----------------------..-C--A-----G--T--TGC-GA--A--.....................-G-CA-CAC---...............G---A-------CTTT-A...T----G-----A...--A--A---...---------.........--- 6347
F1.RU.08.D88_845 G-----------------------..----------T--G--TGC-GAG-A-T.....................-G-CA-CAC---...............G---A-------CTTT--...T----G------...--A--A---...----A----.........--- 5782
F2.CM.10.DEMF210CM007 GG--G-------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T.....................-G-CA-CAC-T-...............G---A-------CTTT-A...T----G--A--A...--A--A---...----A----.........G-- 5662
F2.CM.97.CM53657 G-----------------------..----------G-----TGC-GAG-A-T.....................-G-CA-CAC-T-...............G---A-------CTTT-A...T----G-----A...--A--A---...----A----.........G-- 5506
G.BE.96.DRCBL G---------------------A-..-------------G--T-C-GAG-A-T.....................-G-CAACAC-TA...............----AC-----G-TTT--...A--------T--...G----A--T...------............G-- 6277
G.CM.10.DEMG10CM008 G-------AT------------A-..-------------G--T-C-GAG-A-T.....................-G-CA-CAC-T-...............----CG-----G--TT--...A--T----AT--...G-A--A--T...--------C.........T-- 5704
G.CN.08.GX_2084_08 GG--------------T-----A-..----------G--G--T-C-GAG-A-T.....................-G-CAACAC-T-...............----T----T-G-ATT--...A--------T--...G----A--A...------A-C.........T-- 5559
G.CU.99.Cu74 G---------------------A-..----------G--G--T-C-GAG-A-T.....................-GTCA-CAC-T-...............----A------G--TT--...A--A-----T--...GC---A--T...--------C.........T-- 5927
G.ES.09.X2634_2 G---------------------A-..----A--------G--C-C-GA--AGT.....................-G-CAA-AC-TA...............----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C.........T-- 5806
G.GH.03.03GH175G G---------------------A-..-------------G--T-C-GAC-A-T.....................-G-CA-CAC-T-...............----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C.........T-- 6363
G.KE.93.HH8793_12_1 G---------------------A-..-------------G--T-G-GAG-A-T.....................-G-CAACAC-TA...............----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C.........T-- 5723
G.NG.09.09NG_SC62 G---------------------A-..----A--------G--T-C-GA--A-T.....................-G-CCACCC-T-...............----C----T-G--TT--...A--------T--...G-A--A--T...----A---A............ 5511
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Env start Env signal peptide end Env gp120 start
Vpu end

B.FR.83.HXB2 TAGAAAGAGCAGAAGACAGTGGCA..ATGAGAGTGAAGGAGAAATATCAGCAC.....................TTGTGGAGATGGGGG............TGGAGATGGGGCACCATG...CTCCTTGGGATG...TTGATGATC...TGTAGTGCT.........ACA 6317
Vpu I__E__R__A__E__D__S__G__##N__E__S__E__G__E__I__S__A__.__.__.__.__.__.__.__L__V__E__M__G__.__.__.__.__V__E__M__G__H__H__.__A__P__W__D__.__V__D__D__.__L__*_
Env _M__R__V__K__E__K__Y__Q__H__.__.__.__.__.__.__.__L__W__R__W__G__.__.__.__.__W__R__W__G__T__M__.__L__L__G__M__.__L__M__I__.__C__S__A__.__.__.__T_
G.PT.x.PT3306 G---------------------A-..----A--------G--T-C-GAT-A-T.....................-G-CA-CAC-T-...............-----------A--TT--...A--------T--...G----AT-T...--------C.........T-- 6263
G.SE.93.SE6165_G6165 G---------------------A-..----------C--G--T-C-GAG-A-T.....................-G--AACAC-T-...............----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C.........T-- 5720
H.BE.93.VI991 G-----------------------..-C--------T-----C-C-GAG-A-T.....................-ATCCA--C-T-...............---------------T-A...A--T-G--T---...---C-----...-------T-.........GT- 5695
H.BE.93.VI997 -----G------------------..-C--------T-.........AG-A-T.....................-ATCCACA----...............------G------T-T-A...--TT-G--T---...---C----T...-A-------.........G-- 5622
H.CF.90.056 G-----------------------..-C--------T-----C-C-GAG-A-T.....................-ATCCA--C-TA...............---------------T-A...A--T-G--T---...---C-----...---------.........G-- 5657
H.GB.00.00GBAC4001 G-----------------------..-C--------T-----C-C-GAG-A--.....................-ATCCACAC-T-...............-T---CG------T-T-A...A--T-G--T---...---C----G...------A--.........GG- 5825
J.CD.97.J_97DC_KTB147 G---------------------T-..-C--A-----T-----C-C-GAT-A-T.....................-G-AAA-AC-T-...............----A-------CT----...A--T----A---...--A-----T...----A--G-.........G-- 5517
J.CM.04.04CMU11421 G---R----A---G--------A-..----C-----T-----C-C-GAG-AGT.....................-G-CAA-AC-T-...............----A-------CT----...A--T----A---...--------T...----AA---.........G-- 5828
J.SE.93.SE9280_7887 G---------------------T-..-C--------T-----C-C-GA--A-T.....................-G-CA--CC-T-...............------G-----CT----...A--T----A---...--A-----T...----AG--A.........-A- 5636
J.SE.94.SE9173_7022 G------G--------------T-..-C--------T-----C-C-GAC-AGT.....................-G-CT---C-T-...............------------CT----...A--T----A---...--A-----T...---------.........-G- 5637
K.CD.97.97ZR_EQTB11 G-----------------------..-------C--G-----T-C-GAG-A-T.....................-G-CA-CAC-T-...............G---A-C------T-T-A...T--T-G-----A...--A--A---...-----C---.........G-- 5512
K.CM.96.96CM_MP535 G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T.....................-G-CA--C--T-...............G---AC-------T-T-A...T--T-G--A--A...-----A---...-----CAA-.........G-- 5516
01_AE.AF.07.569M G---------------------A-..-------------G--C-C-GAG-A-T.....................GG-CCA-AC-T-...............----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C.........T-- 5520
01_AE.CN.09.1119 G---------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T.....................-G-CCA-AC-T-...............----A------A--TT--...AC-------T--...G-------G...------A--.........T-- 5551
01_AE.HK.04.HK001 G--------A------------A-..----------------C-C-GAT-A-T.....................-G-CCA-AC-T-...............-----------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C.........T-- 5687
01_AE.JP.x.DR0492 G--------A------T-----A-..----------------C-C-GAT-ATT.....................-G-CCA-AC-T-...............----A------G--TT-A...A--------T--...G-A--A--T...--------C.........T-- 6328
01_AE.TH.04.BKM G---------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T.....................-G-CAA-AC-T-...............----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C.........T-- 6278
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 G---------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T.....................-G-CCA-AC-T-...............----AG-----G--TT--...A--T-----T--...G----A--T...--------C.........G-- 5738
01_AE.TH.90.CM240 G---------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T.....................-G-CCA-AC-T-...............----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C.........T-- 5885
01_AE.VN.98.98VNND15 G---------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T.....................-G-CCA-AC-T-...............----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C.........T-- 5572
02_AG.CM.08.DE00208CM001 GG------A-------T-------..----------T--G--T-C-GAG-A-T.....................-GTCCACCC-TA...............-----------G-TT---...A--T--T----A...A-----GCT...---------............ 5691
02_AG.ES.06.P1261 G---------------T-------..----------T--G--T-C-GA--A-T.....................-ATCCACTC-CA...............----A------G-TG--A...A-AT-------A...A---CA--T...----AA---............ 5758
02_AG.FR.91.DJ263 G---------------T-------..----------T--G--TGC-GAG-A-T.....................-ATCCACTC-TA...............----A------T--G--C...A-AT--T----A...A----A--T...----A----............ 5668
02_AG.GH.03.03GH181AG G---------------T-------..----------T--G--C-C-GA--A--.....................--TACACCC--T...............----A------T-TG--A...A-AT--T----A...A-------T...----AG---............ 6343
02_AG.LR.x.POC44951 G---------------T-------..----------T--G--T-C-GA--A-T.....................-ATCCACTC-TA...............-------T---T--G......A-AT--T----A...A-A--A--T...----A----............ 6312
02_AG.NG.x.IBNG G---------------T-------..----------T--G--T-C-GA--A-T.....................-ATCCACTC-TA...............-----------T--G-AT...A-AT--T----A...A----A--T...----A----............ 5844
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 G---------------T-------..----------T--G--T-CTGA--AGT.....................-GTCCACCC-TC...............-----------T-TG--AATG--G---T----A...-----A--T...----A----............ 5525
02_AG.US.06.502_2696_FL01 G---C-----------T-----T-..----------T--G--T-C-GA--AGT.....................-ATCCACTC-TA...............-----G-----T-TA......A-AT--T----A...A----A--T...----A----.........GA- 5517
02_AG.UZ.02.02UZ0683 G---------------T-------..----------T--G--T--TGA--A-T.....................-ATCCACCC-TA...............-----------T--G--A...A-AT--T----A...A----A--T...----AG---............ 5510
03_AB.RU.97.KAL153_2 G-----------------------..----------------TCAGG..............................AA-CAC-TA...............---------------T--...T-----------...C--------...---------.........--- 5530
04_cpx.CY.94.94CY032_3 G-----------------------..----------T--G--TGC-GAG-A-T.....................-ATCCACAC-T-...............---GA------A--TT--...A--------T--...G----A---...--------C.........T-- 5687
05_DF.BE.x.VI1310 G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T.....................-G-CC-CAC-T-...............G---AG------CTTT-A...T----G-----A...--A--A---...---------.........--- 5705
06_cpx.AU.96.BFP90 G---------------------A-..-------------G--T-C-GAC-AGT.....................-G-CAACAC-TA...............----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C.........T-T 6353
07_BC.CN.98.98CN009 G-----------------------..----------C--G--TCA-GA--A-T.....................-ATC--CAT-TA...............------------------...------------...---------...---------.........GT- 5648
08_BC.CN.06.nx2 GG----------------------..----------GCCG--C-CGGAG-A-T.....................-ATCAACA----...............----T-------GT-T-A...GG-T-AT-----...--A-----T...----A--TG.........GA- 6247
09_cpx.GH.96.96GH2911 G---T-------------------..----------------T-C-GAG-A-T.....................-G-CAA-AC-T-...............------------CT----...A-T-----A---...--------T...----A----.........G-- 5528
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 GG---------------C-----C..----C-----C--G--T-C-GAG-A-T.....................-GTC-ACA----...............----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T...----A---A.........-GG 5714
11_cpx.CM.95.95CM_1816 G---G--------G----------..----------------C-C-GAG-AGT.....................-G-CAC-AC-T-...............------------CT----...A--T----A---...---------...----A----.........--- 5686
12_BF.AR.99.ARMA159 G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T.....................-G-CA-CAT-T-...............G---AC------TT-T-A...T----G--A--A...-----A---...----A----.........--- 6318
13_cpx.CM.96.96CM_1849 GG--G-----------------A-..-------C--G--G--T-C-GAT-ACT.....................-G-CAA-AC-T-...............----A------A--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C.........T-- 5727
14_BG.ES.05.X1870 GG--------------------A-..----A--C-----G--C-C-GAG-A--.....................-G-CA-TCC-TA...............-----------GG-TT--...A--------T--...G----A--T...A--G----C.........T-- 5790
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 G--------A------------A-..----------------C-C-GAT-A-T.....................-G-CCA-AC-T-...............----A------G---T--...A--------T--...G----A--T...---------.........G-- 5713
16_A2D.KR.97.97KR004 GT--------------T-------..----------G--G--T-C-GAG-A-T.....................-ATCAACAC-TA...............----A------A-T-T--...A-TT-G------...C-A-----T...A---AA---.........--- 5683
17_BF.AR.99.ARMA038 G---------------T-------..----------G--G--TGC-GAG-A-A.....................-CTCA-CAC-TA...............----A-------------...-----------A...--A------...----A-A-A.........G-- 5527
18_cpx.CU.99.CU76 G---C------------------T..----------G--G--C-C-GAG-A-T.....................-ATCCA--C-TA...............----A------A-----A...A----G--T---...---C----G...---------.........--- 5616
19_cpx.CU.99.CU7 G-----------------------..----------T--G--C-CGGAG-AGT.....................-ATCCACCC-TA...............----AT-----G--TT--...A--------T--...G----A--G...--------C.........TTT 5539
20_BG.CU.99.Cu103 G---------------------A-..-------------G--T-C-GAC-A-T.....................-G-CA-T-C-T-...............----C------G--TT--...A--A-----T--...GG---A--T...--------C.........T-- 5790
21_A2D.KE.99.KER2003 G-----------------------..----------G-----T-G-GAG-A-T.....................-GTCAA-AC-T-...............----A--------TT---...--------A--A...-------C-...---------.........G-- 5518
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY G---------------------A-..----------G--G--C-C-GAT-ACT.....................-G-CAA-AC-T-...............-----------A--TT--...A--------T--...G-A--A--T...--------C............ 5523
23_BG.CU.03.CB118 G---------------------A-..-------------G--T-C-GA--A-T.....................-G-CA-C-C-T-...............----C------G--TT--...A--A-----T--...GG---A--T...--------C.........T-- 5766
24_BG.ES.08.X2456_2 G---------------------A-..-------C--G--G--T-C-AAT-A-T.....................-G-CAACTC-T-...............----C------G--TT--...A--A-----T--...GG---A--T...--------C.........T-- 5774
25_cpx.CM.02.1918LE GGAC---G----------------..----A-----G--G--T-C-GA--A-T.....................-ATCCACTC-TA...............-----------G-TTT--...A-G------T--...G----A--T...--------C.........T-- 5531
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G---C-------------------..----------T--G--C-CGGA--A--.....................-GTCA-CAC-T-...............-T--A------G-----A...A--------G-T...A-A---T-T...----A----.........G-- 6317
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS G-----------------------..----A-----T--G--T-C-GAG-A-T.....................-G-CAAG-C-T-...............------------CT----...A--T-G--A---...A-A-----T...-------T-.........CA- 6313
28_BF.BR.99.BREPM12609 G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T.....................-G-AA-CAC-T-...............G---C-------CT-T--...T--T-G--A--A...--A--A--T...----A----.........--- 5679
29_BF.BR.01.BREPM16704 G-----------------------..-------C--------CCATGA--ACT.....................-AT---CAC-C-.....................-------TG---...------------...--A------...---------.........--- 5711
31_BC.BR.04.04BR142 GG----------------------..-------------G--C-C-GAG-A-T.....................-G-AAACA----...............----T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--CC----T...-A--A--TA.........-GG 5806
32_06A1.EE.01.EE0369 G---------------------A-..----------G--G--C-C-GAT-A-T.....................-G--CACAC-TA...............----A------A--TT--...A--------T--...G----A--T...----A---C.........T-- 5958
33_01B.ID.07.JKT189_C G---------------------A-..----------------C-C-GAG-A-T.....................-GC-CA-AT-T-...............----A------A---T--...A--------T--...G----A--T...--------C.........T-- 5618
34_01B.TH.99.OUR2478P A---------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T.....................-G-CTA-AC-T-...............----A------A--TT--...A-------AT--...G----A--T...--------C.........T-- 5519
35_AD.AF.07.169H GT------A-------T-------..----------T--G--C-C-GAC-A-T.....................-G-CAA-AC-T-...............-----------A--T---...A--T-G------...A-A--A--T...---------.........GT- 5523
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 A----------A----T-----A-..-------C--G--GA-C-C-GAG-A-T.....................-GTCTACAC-T-...............----A------G--TT--...A--A-----T--...G----A--T...--------C.........T-- 5532
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 G-----------------------..----------T--G--T-C-GAG-A-T.....................-ATCCACCC-TA...............----AT-----G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------A.........-AC 5514
38_BF1.UY.03.UY03_3389 G---------------T-------..----------G--G--TGC-GAG-A-T.....................-G-CA-CAC-T-...............GA--AG--CA--TTGT-A...T----G--A--A...--A--A--T...----A----............ 5743
39_BF.BR.04.04BRRJ179 G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T.....................-G-CA-CAC-T-...............G----G------CTTT-A...T--T-G-----A...--A--A---...---------.........G-- 5800
40_BF.BR.05.05BRRJ055 C-----------------------..-------------G--TCAGGA--A-T.....................-GTCAACCC-TA...............-------------T----...------------...---------...----A---C.........--G 5826
42_BF.LU.03.luBF_05_03 GC----------------------..----------C--G--TCATGA--A-T.....................-ATCA-CAC-K-...............----A--------T----...-----------A...---------...A--------.........--- 5851
43_02G.SA.03.J11223 G---------------------A-..----------------T-C-GAG-A-T.....................-G-CAATAC-T-...............----C-AT-T-G-SYT--...A--------T--...GK---A--T...--------C.........T-- 5848
44_BF.CL.00.CH80 G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T.....................-G-CA-CAC-T-...............G---AG------CTTT-A...T----G--A--A...-----A---...----A----.........--- 5765
45_cpx.FR.04.04FR_AUK G-----------------------..----------G-----C-C-GAG-A-T.....................-G-CA-CAC-T-...............G------------T-T-A...T--T-G-----A...---C-A---...---------.........G-- 6306
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 G-----------------------..----------G--G--TGC-GAG-A-T.....................-G-CA-CAC---...............G---A-------CTTT-A...T----G--A--A...--A-CA---...------A--............ 5750
47_BF.ES.08.P1942 G-----------------------..-------C--G-----TCA-GA--A-T.....................-ATCA-CA----...............----A-G------T-T--...-----------A...--A------...----A----...GAAAAGT-T 5761
48_01B.MY.07.07MYKT021 G-------A-------------A-..----------------C-C-GGG-A-T.....................-G-CTA-AC---...............----A------G--TT--...A--------T--...G--G-A--T...--------C.........T-- 5522
49_cpx.GM.03.N26677 G---G-------------------..----------T-----C--GGAT-AT......................---CAA-AT---...............------G----TCT-T--...A-TT-A--A---...C-A-----T...-------G-.........G-- 5741
51_01B.SG.11.11SG_HM021 C------G----------------..-------------G--TCAGGA--A-T.....................-G-CA-CAC-T-...............------G------T-T--...T----G-----A...--------T...----A---A............ 5517
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 G---------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T.....................-G-CCACAC-T-...............----A------G--TT--...A--------T--...G----A--T...--------C.........T-- 5631
53_01B.MY.11.11FIR164 ----------------------A-..----------------C-C-GAT-A-T.....................-G-CCA-AC-T-...............----A------A--TT--...A--------T--...G----M--T...--------C.........T-- 5654
54_01B.MY.09.09MYSB023 G---G-----------------A-..-------------G--C-C-GAT-ACT.....................-G-CCA--C-T-...............----C------G-TTT--...A-GA-----T--...G-A--A--T...--------C.........T-- 5719
55_01B.CN.10.HNCS102056 G---------------------A-..----A-----G--T--C-C-GAT-AGT.....................-G-CTC-AC-T-...............----T------G--TT--...A--AC----T--...G----A--G...------A-C.........T-- 5627
O.BE.87.ANT70 G-----TTAGG--T--T----A-T..----A--CA-T------GAGGA-CA-GAAG..................--A----CC-T-...............-ACTT-GCCATGG-TT--.....................--A-C-CCA---TTGAGC.........CTT 6364
O.CM.91.MVP5180 AG----TCAGG--T-------A-T..----A---A-T-A----GA-CA-CAGGAAG..................-CA-----C-TA...............-AC-T-GCCATGG-TT--.....................C-A---CCA---TTGAG-.........TAT 6351
O.CM.98.98CMA104 G-----TTAAG--T-------A-T..----A--CA-T-A----GA-GA-CA-GAGG..................--A----TC-TA...............-AC-T-GTCATGGGTT--.....................--A-C-CCA---TTGAGC.........T-T 5805
O.FR.92.VAU G----GTT-AG--T-----C-ATT..----A--CA-T--G---GAGGA-CAGGAAG..................--AG---TC---...............--CTTGATTTTGG-TT--.....................--A---CCA---TTGAGC.........TGT 5888
O.SN.99.99SE_MP1299 G-C---TT-AG--T-------A-T..----A-----T---AC-GAGGA-CAGGAAG..................--AG---TC-T-...............--C-T-GTTATGG-TT--.....................--A-C-CCA---TTGAGC.........TAT 6375
O.US.10.LTNP GG----TTAGG--C--T----A-T..----A--CA-T-----GGA-GA-CAGGAGG..................-CA----TC-T-...............--C-T-GTCATGGTTT--.....................--A---CCA---TTGA-C.........T-T 6279
O.US.97.97US08692A G-----TTAG---T--T----A-T..----A---A-T-A----GA-GA-CA-GAAG..................--AG--GTCATCTT-............--C-T-GTTTTGGGTT--.....................--A---CCA---TTGAGC.........T-T 5776
N.CM.02.DJO0131 G---T---A-------T-------..G-----A---T--G--TGC-GATTGGT.....................-G-CCATTC-TC...............--TCTCAT-ATA-GTT--...........................ACAAT-G-GT--............ 5789
N.CM.04.04CM_1015_04 G---C-----------T-------..----------T--G--TGC-GAGTGGT.....................-G-CCATTC-TC...............--TCTCCT-ATA-G-TC-...........................ATAAT-G-GT--............ 5788
N.CM.06.U14842 G-AGT-----------T----A--..----------T-AG--GGC-GAGTGGG.....................-G-CTACTC--C...............--TTTCCTACTA-G-T--...........................ACAAT-G-GTT-............ 5790
N.CM.95.YBF30 G--------A------T-------..----A-----T--G--TGC-GAGTGGTTGGATGGGGATGAAGAGTGGT-G--TACTC-TC...............-ATCTTCTA-TA-G-T--.....................--C-AGGTAAT-G-GT--............ 5904
N.CM.97.YBF106 G---T---A----G-----G----..-G--------T--G--TGC-GAGTGGT.....................-G-CCATTC-TC...............--TCTCCT-ATA-G-T--...........................ACAAT-G-GT--............ 5874
N.FR.11.N1_FR_2011 G---T--G--------T-------..----------T--G--TGA-GAGTT-T.....................-G--CACTC-TC...............-ACCTCCT-AYA-G-T--.....................--C-AGGTAAT-G-GT--............ 5689
P.CM.06.U14788 G----G-GCA------TGAG--GT..----A---A-T-A----GA-GA--A--AGC..................--AG---AC-T-...............GAA-TC--CTTGG-TT--...A--A-GTACT-T...AATGCT--T...A-CTA-A--.........-GT 5803
P.FR.09.RBF168 G------GCA------TG-G--GT..-------CA-T-A----GA-GA--A--AGC..................--AG---AC-T-...............G-A-TT--CTTGG-TT--...G-AA-ATACT-T...AATGCT--T...A-CT-----.........-GT 6367
CPZ.CD.06.BF1167 ACC-G---AG--GTAGT-C--AT-..G--GA-TA----A---TGA-AAT-GC-.....................--A-TA-TTG-A...............----TCCT-ACA-TT--TTTCTGTTG-AA-C-AGGAA-TGGA........................... 6409
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 G-AGT--------G----------..----A-----T--G--TGA-AT-TT-T.....................-G------GAACTCA............--C--G-CCAT--G---CAAGT-AA-CCT---TGGA-G---CGCATCC---TT--G-.........GA- 5862
CPZ.GA.88.GAB1 G---------------T-----A-..----A---A-T------GA-GA--AGAGAC..................-G-AAC--C-TA...............-CC-T-ATTACA-T---AACAA--A--.........---C-A-C-CCA---TTGA-CTCT......... 6384
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GT...............-T--AT-..G--GA-T-----A---TGA-GA-T........................-CCA-TG-C-TAATT............-T--CCCT-ATA----CA...A----A-----TGGA--T-GT........................... 5937
CPZ.US.85.US_Marilyn G-AT-----A------T-----A-..----A-----T------GA-GA--AGACTC..................-G-CTA--T-AT...............--TCTTCTCTCG-G-T--ATAA---CA--AT--...-CT.............................. 6391
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B.FR.83.HXB2 ...GAA...AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATT 6481
Env _.__E__.__K__L__W__V__T__V__Y__Y__G__V__P__V__W__K__E__A__T__T__T__L__F__C__A__S__D__A__K__A__Y__D__T__E__V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P__T__D__P__N__P__Q__E__V__V__L
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...---...C--AG------T--T-----C--------------A-----A--T---GAG-----CT-------------------G-----------C-----A--G--------C-----T-----------------T---------------------A--AAT-- 5695
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ...---...--------------G-----C--------G-----------A--C---GTG-----C--------------------------------------A--G--C-----C-----T-----------------------------------C---A--CCT-- 5696
A1.ES.06.X2110 ...--T...--C--------T--T--------------------------A--T---GA------CT-------------------G-----------C-----A--G--------------T---------------------------------------A--CC--- 5722
A1.IT.02.60000 ...---...--T--A--------G--A--C-------------------GA--T---GAG-----C--------------------------------------A-----------C-----T--------------------------TG-----------A--A-G-- 6486
A1.KE.06.06KECst_001 ...---...--C--------T--T-----C-------------------GA--C---GAA-----CT-------------------------------G-----AAAG--------C---------------------------------------------A--CGT-- 5687
A1.RU.11.11RU6950 ...---...C-T-----------G--A--C-----A-------------GA--T---GAG-----C----------------------------------A---A-----C-----C-----T--------------------------TG-----------A--A-G-- 6005
A1.RW.07.pR463F ...-G-...--C--------T--T--A--C-----A-------------GA--C---GAT-----CT----------C--------------------------A--G--------C-----T----------------------------G---------GA--CATC- 6502
A1.SE.95.SE8538 ...--C...-----------T--T-----C--------------------A--T---GAG-----C-----C--------------------------------A--G--------C-----T--G------------------------------------T--CAT-- 5701
A1.TZ.01.A341 ...--C...--C--------T--T-------------------------GA--C---GAA-----CT-----------------------------AG------AAAG--------C-----T---------------------------------------A--CCT-- 5682
A1.UA.01.01UADN139 ...---...--C--------------A--C-------------------GA--T---GAG----------------------------------------A---A-----------C-----T--------------------------T------------A--CCT-- 5680
A1.UG.07.p191845 ...-G-...--C--------T--T--------------G-----------A--T---GAT-----CT-------------------C--------C--G-----AAAG--------C-----T--------------G------------------------AC-TAT-- 6526
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...--C...--CC----------G-----------A--------------A--T---GAT------------------------------------AG--A---A-----------C-----T--------------------------A------------A-GAAT-- 5919
A2.CD.97.97CDKTB48 ...-C-...G-T--------------A--C-----A-------------GA--T---GAT-----C-----------------C-------------C------AAAG--------C------------------------------------------------AACC- 5824
A2.CM.01.01CM_1445MV ...AC-...--T--------------A--C-----A--------A----GA--T---GAG-----C--------------------A-------------G---A-----------C--------------------------T----------------------ACC- 5683
A2.CY.94.94CY017_41 ...AC-...G-T--------------A--C-----A--------------A--T---GAT----TC--------------------------------------A--G--------A---------------------------------------------A--AACC- 5841
B.AR.04.04AR143170 ...---...--T--------------------------------------A-----------------T------R--------------------AGC--------G------------------------------------A----TGC---G-------------- 5678
B.AU.04.PS1038_Day174 ...--T...C----------------------------------------R-----------------------------------------------Y-------C---C--------------------T-----G---------------------------RC--- 5691
B.BO.09.DEMB09BO001 ...C--...-GT--------------------------------------A--------------------C----------------------------------C---------------T------------------------------------------T---- 5846
B.BR.06.06BR1119 ...A-G...C----A--------------------A--------------A-------A---------G--------------------------------------------------------------------------------TG------------------- 5891
B.CA.07.502_1191_03 ...--GGATC-GGG---------------------A--------------A--G----AA--------G--C-----C-------------G--------------C---------------------C----------------------G----------------A- 5925
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ...---...--T--A-----------------------------------A-------A-------T----------T--------C---------C-AT------C------------------------------------------T---------------AG--- 5703
B.CN.10.DEMB10CN002 ...---...--------------------------A--G-----------A-------T----C---------------------------------CC--T----C------------------------------G--------T--T-----------G----AT-- 5848
B.CO.01.PCM001 ...---...C----------------------------------A-----A-------A---TGT------------C-------------------G-----------------C-----------G------------------------------------------ 5679
B.CU.99.Cu19 ...--C...C----------------------------------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6024
B.CY.09.CY266 ...---...G-T--------------------------------------A-------AA---------------------A-----------------C------C---------------------G-----------------------T-------------A--- 5682
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ...-G-...--TC-------------------------G-----------A---------------------------------------------A-G--G------------------------------------------------------------A---C--- 5715
B.DK.07.PMVL_011 ...---...-----------------------------------A-----A-------A-------T-------------------------------------------------------------------------------------T----------------- 5842
B.DO.05.05DO_160884 ...---...C-G-----------------------A-----A--------A-----------T-----------------------------------C------AAG--------C---------------------------------------------A--A---- 5685
B.ES.09.P2149_3 ...---...G-C--------------A-----------------------A-------AG--------C-----------------------------------A-CT--------------T---------------------------------------A--CC--- 5930
B.FR.08.DEMB08FR002 ...--C...C---G------------------------------------A-------A-C-----T----C------------------A-----A-A-------C---------------T---------------------------------------AAG----- 5842
B.GE.03.03GEMZ004 .........C--C-------------------------------------A--------T---------------------------------C--C-C-----A----------------------------------------------GG---------------A- 5670
B.HT.05.05HT_129389 ...A-G......A-------------------------------------A-----------------------------------------------A-----------------C--------T------------------------------------A---A--- 5681
B.JM.05.05JM_KJ108 ...--C...--C--------------T-----------------------A--------------------------------------G------A-A-----------------C---------------------------------------A-T-------A--- 5685
B.JP.05.DR6538 ...--G...C-G--------T-----------------------------A------GAA-----------------C-----C------A-C-------------C-----G---------------------------------A----------------------- 6487
B.KR.07.07KYY4 ...-G-...GG--------------------------------------GA-------T------C--------------------------------G--------G----------------------------------T--------------T----A---A--- 6146
B.NL.00.671_00T36 ...---...--T--------------------------------------A-----------------C-----------------------------A--------------------------------------------------T------------C------- 6042
B.PE.07.502_2649_wg8 ...--G...C--GG----------A-------------------------A-----------T-----C--------C---------------------------------------------------------------------------------------T---- 5944
B.PY.03.03PY_PSP0115 ...-GY...--TC------------------------------------GA-----------------------C----------------G-----TG-A-----C-------A----------R------------------------------------A--AA--- 5679
B.RU.11.11RU21n ...C--...--T--A-----------------------------------A--------T------------------------------------AG--AG--A-C---------------T---T----------------G-------G----------A--CC--- 6039
B.TH.07.AA040a_WG11 ...---...--C--------------------------------A-----A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5829
B.TT.01.01TT_CRC50069 ...---...--------------------C--------------------A------------------------------------C--------A-AGA---------------C------------------------------------------------AA--- 5697
B.TW.94.TWCYS_LM49 ...---...--T--------------------------------------A-----T---------T-----------------------A-------------------------C--------------------------------T---------------AC--- 6478
B.UA.01.01UAKV167 ...--C...-----A-----------------------------------A-------AA-----------------------------G------C-C--------------------------------------------------T------------A-----A- 5715
B.US.11.ES38 ...---...-----------------------------------------A-------AT-------------------------------G----A-G-A-----C------CA-------T----------------------------G----------A--AA--- 6412
B.UY.02.02UY_TSU1290 ...---...C-------------------------A--------A-----A-----------------------------G---------------ATA-A-----C---------------T--------------------------TG---------------A--- 5676
B.VE.10.DEMB10VE001 ...--C...--T--------------A-----------------------A--------------AT-----------------------T-----AG--------C--------------------------------------------G-------------AA--- 5832
B.YE.02.02YE507 ...C-G...--TA-------T---A-------------------------A--C----A----------------------------------------GA---A-----------------------------------------T---------------A--AA--- 5694
C.AR.01.ARG4006 ...-GG...--C--A-----------A-----------------------A-------AA--T---T------------------------G------------A--G--------C-----T-----------------------------T---------T-G--T-- 5669
C.BR.07.DEMC07BR003 ...-GG...--C--------------A-----------------------A--T----AA--T--------------C-----C-----G--------C-----A--G--------C--------------------G--------------T-----T---A-GA-T-- 5831
C.BW.00.00BW07621 ...-GG...--C-------------------------------------GA-------AG--T-----------------------------------C-G---A--G--------C-----T---------------------------------------C-G--T-- 5852
C.CN.98.YNRL9840 ...-G-...--CC-------------------------------------A-------AA--T--------C--------------------------G-A---A--G--------C-----T---------------------------------------A-G-AT-- 5664
C.CY.09.CY260 ...--C...-----------------------------------------A-------AGG-T---T----------------G----G---------G-G---A-----------C-----T---------------------------------------T-G--T-- 5722
C.ES.07.X2118_2 ...-GG...--C-------------------------------------GA--T----AA--T-----G--C--C-----------------------G-G---A--G--------C-----T---------------------------G-----------C-G--C-- 5905
C.ET.02.02ET_288 ...-GG...--T-----------------------------A--------A--C----G-C-T-----------------------------------------A--G--C-----C-----T---T-----------------------------------T-G--TA- 5701
C.GE.03.03GEMZ033 ...---...--C--A--------------C--------------A----GA-------AA--T----------------------------G------A-A---A--G--C-----C-----T-----C-----------------------T-----G---C----T-- 5676
C.IL.98.98IS002 ...-G-...--C--------------T-----------------------A-------AA--T-----------------------------------G-G---A--G--------C-----T---------------------------------------T-G--T-- 5842
C.IN.03.D24 ...-G-...--C--------G----------------------------GA-------AA--T--------C-----------G--------------G-A---A--G--------C-----T--------------------------------------GT---AT-- 6513
C.KE.00.KER2010 ...-GG...--C-----------------C--------------------A-------AAG-TC-------C--------------------------G-A---A--G--------C-----T----------------------------G----------A----T-- 5670
C.MM.99.mIDU101_3 ...-G-...--C-------------------------------------GA-------AA--T--------C---------A----------------G-----A--G--------C-----T---------------------------------------A-G-AT-- 5831
C.MW.93.93MW_965 ...A-G...GGC------------A----C--------------------A-------AA--A--------------------G--------------G-A---A-----------------T---------------------------------------A-G--T-- 5683
C.SN.90.90SE_364 ...-GG...--C--------------A-----------------------A-------AA--T-----------------------------------G-A---A--G--------C-----T---------------------------------------A-G--T-- 5668
C.SO.89.89SM_145 ...-GG...--C-----------------------------G-------GA-------AA--T-----G---------------T-------------G-G---A--G--------C-----G----------------------------G----------A-GC-T-- 5710
C.TZ.02.CO178 ...-GG...--C-------------------------------------GA-------G---T--------C-------------------G------G-A---A--G------A-C-----T--------------------------------------GC-G--T-- 5664
C.US.98.98US_MSC3018 ...-G-...--C--------------------------------------A-------AA--T--------C----------------------------G---A--G--------C-----T---------------------------------------A-G--T-- 5655
C.UY.01.TRA3011 ...-GG...--C--------------A---------------------C-A-------AAG-T--------------------C--------------------A--G--------C-----T---------------------------------------A-G-CT-- 5670
C.YE.02.02YE511 ...-GG...--C--------------T-----------------------A-------AA--T-----------------------------------G-GC--A--G--------C-----T---------------------------------------A----T-- 5673
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ...-G-...--C--------------------------------------A-------AA--T-----------------------------------G-GG--------------------T---------------------------G-----------A----C-- 5834
C.ZM.02.02ZM108 ...-GG...--T-----------------------A--------------A-------AA--T--------------------------G--------G-A---A-----------C---------------------------------------------C---A--- 6467
D.CD.83.ELI ...--C...--TC-------------T-----------G-----A---------------------------------------------T-------A-------C-------A-C--------------------------G------------------A---C-C- 6023
D.CM.10.DEMD10CM009 ...--T...--T--------------A-----------G-----A-----A-------AA---------------------------------AC-A-AG------C-------A-C-----T--------------------G-------GT--C------A--A---- 5855
D.CY.06.CY163 ...--T...--G--------------G-----------G-----------A-------AAG------------------------------T-AC-A-AG------C-------A-C-----T--------------------G--------T--C------A------- 5688
D.KE.97.ML415_2 ...---...--C--------T--T-----C--------------------A-----------T---------------------------T-------AG------C------CA-C-----T-----------------A---------------------A-----C- 5944
D.KR.04.04KBH8 ...-G-...--C--------------T-----------------------A-----------------------------G--------CT--CT-A-AG------C-------A-C--------------T-----------G--T----G------G--G------C- 6433
D.SN.90.SE365 ...---...-----------------T--------------G--------A---------------------------------------T-------A------AA------CA-C-----T--------------------G------------------A---A-C- 6494
D.TD.99.MN011 ...--G...G-T-C------------A--C--------G-----------A-------AAG-----------------------------T--AT-A-A-------C-------A-C-----TT-------------------G-------GT--C------A---AGC- 5704
D.TZ.01.A280 ...---...C-G------------A-T-----------------T----GA-------A-------------------------------T---T---C-------C-------A-C-----T-----------C-----A---------------------A-G-ATC- 5678
D.UG.08.p191859 ...-G-...-----------------T-----------------------A-------ATG-------G---------------------------A-AG------C-------A-C-----T-----------------A------------------------A--C- 6483
D.YE.02.02YE516 ...--T...--G--------------G-----------------A-----A-------AAG-----------------------------T--GT-A-A-------C-------A-C-----TT-------------------G--------T--C------A---AGC- 5691
D.ZA.90.R1 ...---...--T--------------T-----------G-----A-----------------T----------------------------G----A-A-A-----C-------A-C-----T--------------------G----------------------G-C- 5826
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ...---...--C------------A-T--C--------------------A-----------T----------------------------G------A-G------G--------C-----T---------------------------G-------G---A--TGGC- 5574
F1.AR.02.ARE933 ...---...--C----T---T----------------------------GA-----------T---T----C------------------T-------A-G---------------C-----T-----------------------T---G-T----G---------CC- 5781
F1.BE.93.VI850 ...--C...--C--------------------------------------A-----------T--------C--------------------------A-G-----C------C---------------------------------------------------T-TC- 5827
F1.BR.07.07BR844 ...--G...--C--------------------------------------A-----------T---T----C--------------------------C-A-----C---------C-----T--------T--------------T-----T--------------TC- 6268
F1.CY.08.CY222 ...--C...--C--A-----------------------------------A-----------T----------------------------G------A-A------G--C-----C-----------------C-----------------------G---A--CATC- 5677
F1.ES.11.DEMF110ES001 ...---...--T------------A-------------------------------------T--------C--------------------------AGA---------------C-----T-----------------------T-----T----G-------C-TC- 5819
F1.FI.93.FIN9363 ...--T...G-C------------A-------------------------A-------A-------T----C------------------T-------A-A---A-----------C-----T-----------------------------T-------------CTC- 5816
F1.FR.96.96FR_MP411 ...--C...--C--------T-----------------------------A--------T--T--GT------------------------G------A-G---A--G--------C-----------------C-----------------------G---A--TGGC- 5684
F1.RO.96.BCI_R07 ...--T...-----------T-----T-----------------------------G-----T--------------C-------------G------A-A---------------C-----T-----------------------------T-----G---A---AT-- 6511
F1.RU.08.D88_845 ...A-C...--C-------------------------------------GA--------A--T--------------------------G---------GA-----C---C-----C-----T------------------------------------------T-TC- 5946
F2.CM.10.DEMF210CM007 ...--T...--C-----------------------A--------T-----A-----------TGT------C-----------A--------------A-A------G-------CC-----T---T-------------T---------------------T----TC- 5826
F2.CM.97.CM53657 ...--T...--C-----------------------A--------------A-----------T-----------------------------------A-G----A----------C-----T---T-------------T---------------------T----TC- 5670
G.BE.96.DRCBL ...---...--------------------------A------------G-A--T----ATG--C----------------T------------C--AG---T--AAGT------A-C--------------T--------------T----G----------A--AATA- 6441
G.CM.10.DEMG10CM008 ...---...--C--------------T-----------G---------G-A--GA--GAT--------------------T---------------AG---T--AAG---------------T---------------------------G----------GC--T-TC- 5868
G.CN.08.GX_2084_08 ...--G...--T-----------------------------A------G-A------GAT---C----------------T-------G-------AG---T--AAA---------C---------------------------------------------A--AAGA- 5723
G.CU.99.Cu74 ...ART...--C------------A-----------------------G-A--C---GATG--C----------------T---------------AG---T--AAGC--------C-----T--------A-----------------------------GA--CCTC- 6091
G.ES.09.X2634_2 ...A-C...--C------------------------------------G----T---GAT--------------------T-------G---C---AG---T--AAGC--------C-----T---------------------------------------A-CCCTC- 5970
G.GH.03.03GH175G ...--C...---------------------------------------G-A--T---GAT-----------C--------T---------T-----AG-T-T--AAA---------C-----------------------------------T---------A----TA- 6527
G.KE.93.HH8793_12_1 ...A-T...--C------------------------------------G-A--C----AG--------------------T---------------AG---T---AG-------A-C-----T---------------------------G----------GA--CCCC- 5887
G.NG.09.09NG_SC62 ...--T...--C-----------------------------A------G-A--T---GAG---C----G--C--------T-----------C---AG---C--AAA---------C--------------------------------------------GA---GTC- 5675
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B.FR.83.HXB2 ...GAA...AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATT 6481
Env _.__E__.__K__L__W__V__T__V__Y__Y__G__V__P__V__W__K__E__A__T__T__T__L__F__C__A__S__D__A__K__A__Y__D__T__E__V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P__T__D__P__N__P__Q__E__V__V__L
G.PT.x.PT3306 ...A-T...--C-----------------------A------------G----T---GAT--TGT-T----C--------T---------------AG---T--AAGC------A-C-----T-----------------------T----GT--------GA---AGC- 6427
G.SE.93.SE6165_G6165 ...A-T...--T--------T---------------------------G-A--T---GAT--------------------C---------T-----AG-G-T--AAGC--------C-----T---------------------------------------A--A-TA- 5884
H.BE.93.VI991 ...-G-...--C--------------A-----------G-----------A-------AG--T--------C--------------------------C-----AAGG--------A-----T---------------------------------------A-G--C-- 5859
H.BE.93.VI997 ...-G-...--C--------T-----A-----------G-----------A-------AA-----------C-----------------G--------GC----AAAG--------C-----T----------------------------G---------GA-G--CC- 5786
H.CF.90.056 ...C--...--C--------T-----A-----------------------A--G----AA-----------C-----------------G--------G-----AAAG--------C-----T--------A-----------------------------GA-G--CA- 5821
H.GB.00.00GBAC4001 ...---...--C--------------A-----------G-----------A-------AA--T--------C-----------------G------AGC-----AAA---------A-----T-----------------------T----G---------GA-G--CC- 5989
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...---...-----------------A-----------------------A--T----AG------T-------------T---------T-----AG---T--AAA---------C-----T--------T-----------------A------AG---GA--ACTA- 5681
J.CM.04.04CMU11421 ...--C...---A----------------C--------------------A--G----AG------T-------------T---------T-----AG---T--AAGT--------C-----T--------T--------------T--A-----------GA-GA-TA- 5992
J.SE.93.SE9280_7887 ...---...G-C--------------------------------------A--T----AG------T-------C-----T---------------AG---T--AAA---------C-----T--------T--------------T--A-G---------GA-GAATC- 5800
J.SE.94.SE9173_7022 ...---...--C--------------------------------A----GA--T----AG------T-------C-----T---------------AG---T--AAA---------C-----T--------T--------------T--A-----------GA-GAGTC- 5801
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...A-C...--C--------------------------------------A--------A-----------C--------------------------A-----------------C-----T--------------------G-----------------------T-- 5676
K.CM.96.96CM_MP535 ...--C...-----------------------------------------A--------AC----------C--------------------------G-AG--------------C-----T--C-----------------G----------------------AGA- 5680
01_AE.AF.07.569M ...--C...--C--------T-----------------T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C----------------------------------G----------A--TACC- 5684
01_AE.CN.09.1119 ...--C...--C--------T-----T--------A--T----------GA--T----AT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C---------T----T--------------T---------------A--CCCA- 5715
01_AE.HK.04.HK001 ...--C...--C--------T-----T-----------C-----------A--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C--------G------------------------------------A--AA-C- 5851
01_AE.JP.x.DR0492 ...--C...--C--------T-----T-----------T--G-------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C---A-C---------------------------------------------A--CACC- 6492
01_AE.TH.04.BKM ...A-C...--C--------T-----TC----------T----------GA--T---GAT-----C--------------G-----C--G---C----A-----A--G--C-----C---------------------------------------------A--TACA- 6442
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ...--T...--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAT-----C---------------A----C------C----G-----A--G------A-----------------------------------------------A----CA- 5902
01_AE.TH.90.CM240 ...--C...--C--------T-----T-----------G----------GA--T---GAT-----C--------------------C--G---C----G-----A--G--C-----C---------------------------------------------A--CACC- 6049
01_AE.VN.98.98VNND15 ...--C...-----------T-----T-----------T----------GA--T---GAG-----C--------------------C------C---TGC----A--G--C-----C---------------------------------------------A--CCCC- 5736
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ...A--...G-T--A--------------C--------------------A------GAT-----C-------------------------G------------A-C---C-----C-----T----------------------------G----------A--CAT-- 5855
02_AG.ES.06.P1261 ...---...--T--------T--G--T--C-------------------GA--T----AG-----C--------------------------------C-----A-C---------C-----T-----------------------T---------------A--CCT-- 5922
02_AG.FR.91.DJ263 ...---...--G-----------G-----C-------------------GAA-C---GAG-----C---------------------------------G----A-----------C-----T--------------------------T------------A--CAT-- 5832
02_AG.GH.03.03GH181AG ...---...G-T-----------G-----C-------------------GA--C---GAG-----C------------------------A-------------A-----------C--------------------------------T--------G---A-GCAT-- 6507
02_AG.LR.x.POC44951 ...A-C...--TA----------G-----C-------------------GA--C---GAG--A--C-----------C---A--------A-------------A-CT--------C-----T--------------------------T---------------C-T-- 6476
02_AG.NG.x.IBNG ...---...C-------------G-----C---------------------ACG---GAG-----C--------------------------------------A-----------C-----T--------------------------T------------A--CAT-- 6008
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...---...--T-----------G-----C---------------C---GA--T---GAG-----C--------------------C-----------G-----A-----------C-----T--------------------------T-G----------A-GCAT-- 5689
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ...A-T...--T-----------G-----C--C---------------CGA--C---GAT-----C-----C--------------------------------A-C---------------T--------------------------T------------A--CAT-- 5681
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ...C--...G-T-----------G-----C-----------A--------A--T----AG-----C--------------------------C-----C-----A---------A-C-----T--------------------------T------------A--CAT-- 5674
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...---...--T--A-----------T-----------------------A---------------------------------------------AG--AG------------------------T----------------G-------G----------A--CC--- 5694
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...A-C...--C--------------T----------------------GA--C---GAG-----C-----------------A--------------G-A---A---------A-C-----T-------------------------------------------CTC- 5851
05_DF.BE.x.VI1310 ...--C...-----T-----------------------------A----GA-------AA--T--C--G----------------------G------C-A---------------C-----T--------T-----------------------------------TC- 5869
06_cpx.AU.96.BFP90 ...A-G...--CA-------T-----------------G----C----G-A--T---GAT----T---------------T---------------AG-C-T--TAAG--------C-----A--------T------------------------------A--TCTC- 6517
07_BC.CN.98.98CN009 ...-G-...--C--------------------------------A-----A--G------------T-------------------------------------------------------T---------------------------------------A-GT-T-- 5812
08_BC.CN.06.nx2 C..-G-...--C--------------------------------------A------TAA--T--------C-----G--------------------G-----A--G--------C-----T---------------------------------------A----TA- 6412
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...---...--C--------------------------------------A--G---GAG-----CT--------------------C-G-----CTC--A---AAA---------------T--------------G-----G------------------A---GTC- 5692
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...--G...--G--------------A-----------------------A---A-------T-----------------------------C--CA-AG------C-------A-C-----T-----------C-----T----------------G----A----T-- 5878
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...--C...--C-------------------------------------GA--T---GAT---C----------------TA--------------AG---T--AAA---------C-----T--------------------------------------GA--CATC- 5850
12_BF.AR.99.ARMA159 ...---...--T--------------------------------------A-----------T--------C------------------T-------A-GG--------------C-----T--C--------------------T--A--T--------------TC- 6482
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...A-T...--C--------------T-----------T----------GA--T---GAG-----C-----------------------G------TC------AAA------C--C-----T---------------------------------------A--AAT-- 5891
14_BG.ES.05.X1870 ...A-T...G-C--------------------------G-----------A-----------------T--C--------------------------------A------------------------------------------------------------AAC-- 5954
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...---...--C--------------------------------A-----A--C---T------------------------------------------------C--------G------T--------------------G-------G-----------A-A---- 5877
16_A2D.KR.97.97KR004 ...---...G-TC-------------A--C-----A-------------GA--T---GAG--T--C--------------------------------------A-C-------------------------------------------------------A--AACC- 5847
17_BF.AR.99.ARMA038 ...-G-...-CT--------------------------------------A-----------T-T------C-------------------G------G-----------------------------------------------T-----T---------A-GCCGC- 5691
18_cpx.CU.99.CU76 ...--T...C-C--------------A-----------G-----------A--T---GTA--------------------T---------T-----AG---T--AAGC--------C-----T---------------------------G-----------A--ACTC- 5780
19_cpx.CU.99.CU7 ...--C...--C--------------T-----------T----------GA--T---GAA-----C-----------------------------------------G--------C-----T----------------------------G----------A--AAT-- 5703
20_BG.CU.99.Cu103 ...A-T...--T--------T---------------------------G-A--C----AT---C----------------T---------------AG---T---AGC--------C-----T--------A--------T--------------------GA--CCTC- 5954
21_A2D.KE.99.KER2003 ...-GC...--TC-------------T-----------G-----A-------------A---T---------------------------------TCA------AAG------A-C--------------------------G------------------A-G-A-C- 5682
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...C--...--T--------------T-----------C----------GA--G---GAG-----C--G--C--------------C------------C----A--G--------C-----T--------------------------T-G----------A---AG-- 5687
23_BG.CU.03.CB118 ...--T...--C------------------------------------G-A--T---TAT---C----------------G---------------AG---T---AGC--------C-----T--------A--------T--------------------GA--CCTC- 5930
24_BG.ES.08.X2456_2 ...--T...--C--A---------A-----------------------G-A--T---GATG--C-C--------------T---------T-----AG---T---AGC--------C-----T--------------G-----------------------GA--TCTC- 5938
25_cpx.CM.02.1918LE ...--C...--------------------------A--------------A--T----AG--------G-----------T---------------A-A--T--A-CC------A-C---------------------------------------------A---ATA- 5695
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...--C...-----A----------------------------------GA--T---GAA-----C-----C-----------------G--------------A--G--------C-----T--T-----------------------------------GA-GAACC- 6481
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...-G-...--C--------------A------------T---------GA------GAT-----C---------------------------C----G-----A-CG--------C-----T--------------------------------------GA--C-T-- 6477
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...A-C...C---CA-----------------------------------A--------------------------------------C---GT-A-A-------C-------A----------------------------------T-T------G----------- 5843
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...--G...C----------------A--C--------G-----------A------T-------C---------------------------GT---C-------C---------------------------------------------------G---T------- 5875
31_BC.BR.04.04BR142 ...-G-...--C---------C----A----------------------GA--T----AA--T-----------------------------------G-----A--G--------C-----T-----------------------T-----T---------A----T-- 5970
32_06A1.EE.01.EE0369 ...A-G...G-CC-------------T-----------G----C----G-A--T---GAT--T-T-T-------------T------------C--AG---T--AAGG--------C-----T--------T------------------------------A--CAT-- 6122
33_01B.ID.07.JKT189_C ...A-C...--C--------T-----T-----------T----------G---T---GAG-----C--------------------C------C----G-G---A--G--C-----C---------------------------------------------A-GTACA- 5782
34_01B.TH.99.OUR2478P ...--C...--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C---------T-----------------------------------A--CACC- 5683
35_AD.AF.07.169H ...---...--T--------T--T--------------------------A------GAG-----CT-------------------------------G-----A--G--------C-----T----------------------------------G----A--CAT-- 5687
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ...--C...TTG--------T-----T-----------T----------GA--T----AT-----CT-------------------C-----------------A--G--------C-----T--------------------------T------------A---AT-- 5696
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...A-C...CTC--------------T--C--------T-----------A--T---GAT-----C----------------------C--------T-C----A--G--------C-----T---TTGC-TG..---------------.-------GA--A--AATG- 5675
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...---...--G--------------------------------------A-----------------------------------------------G-----------------------------------------------T-----T--------G---T-TC- 5907
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...--C...--T--------------------------------------A--------T--T--------C--------------------------A-GG--------------C-----T----------------------------G------C----A-T-TC- 5964
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...A-C...--T-G------------------------------------A-----------------------------------------------C--------------------------------------------------T-------------------- 5990
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...---...-----------------T-----------------------A-------S-------T-------------------------------C---------------A----------------------------------T-------------------- 6015
43_02G.SA.03.J11223 ...A-T...--C-----------------------------A------G-A--T---RAY---C----------------TA--------------AG---T--AAA---------Y---------------------------------------------A-GACTC- 6012
44_BF.CL.00.CH80 ...---...-----------------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------T-----T---------A---ATC- 5929
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ...--T...--C-----------------C--------------------A--C--CCAG-----C-----------------------------------T--AAAG--------C-----T---------------------------------------A---AT-- 6470
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...---...---C----------G-------------------------GA-----------T--------C--------------------------C-A-----C---------C-----T-----------------------T-----T---------A----TA- 5914
47_BF.ES.08.P1942 ...---...--G--------------------------------------A--------------------------------------G----------------C-------------------------------------------------------A-GT---- 5925
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...--T...--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAA---G-C--------------------C------C-A-TGGA---A--G--C-----C---------------------------------------------A--CACC- 5686
49_cpx.GM.03.N26677 ...-G-...--C--------------------------------------A-------AG------T-------------T---------------AGC-AG--A-CC--------C-----T--------T-----------------AC------G-------AA-C- 5905
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...---...--------------------------A--------------A--------T-----------------C----------G-------------------------------------------------------------------------T--CCCC- 5681
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ...---...--C--------T-----T-----------T-----------A--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A-CG--C-----C---------------------------------------------A--CACC- 5795
53_01B.MY.11.11FIR164 ...--C...-----------T-----T-----------T--G-------GA--T---GAT-----C--------------------Y------C----G-----A-----C---A-C---------------------------------------------A--CACC- 5818
54_01B.MY.09.09MYSB023 ...A-C...--T--------T-----G-----------C----------GA--T---GAG-----C--C-----------------C-----GC----G-----AA-G--C---A-C---------------------------------------------A--C-CC- 5883
55_01B.CN.10.HNCS102056 ...--C...--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAG-----------------T--------C------C---TG-----AA-G--C-----------------------------------T--------G------A--TATC- 5791
O.BE.87.ANT70 ...AG-...C-GC-A-AT-CA---------GC------G-----A---G-A--T-----AC-AGTA-----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T--AAAG------A-------AT----A--------T--T----------CT---T-T---TATCC--- 6528
O.CM.91.MVP5180 ...AGTAAAC------AT-C------T----C------------A---G-A--G---G-AC-AGTA-----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T--ACAG------A-------AT----A-----C--T--T-----T-----T-----T---T-TCC-C- 6518
O.CM.98.98CMA104 ...AGC...C-G--T-AT-CA---------GC---A--G-----A---G-AA-T----A-C-AGTAT----C-----T-----------CCT-ACAAGCC-T---CA-------A-------AG----A--------T--------------T-----T---TATCC--- 5969
O.FR.92.VAU ...A-C...C--C-A-AT-C-----------C------------A---G-A--T----AAC-A--AT-G--C-----T-----------CTTGACAAGC--T--ACAG------A-------A-----A--------T-------------GT---A-T---TAT-AGC- 6052
O.SN.99.99SE_MP1299 ...A-C...C-GCAC-AT-CA---------GC------------A---G-A--G------C-AGTAT----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A--------T------------TCT---T-T---TATCCT-- 6539
O.US.10.LTNP ...A--...C--C---AT-CA---A-----GC------G-----A---G-A--T---G-AC-AGTAT----------T-----------CCT-ACAAGCCAG--ACAG--------------AG----A--A-----T--T----------GT---A-T---TATAC--- 6443
O.US.97.97US08692A .........--TC---AT-CA---------GC------------A---G-A--G---GAAC-AGTAT----C-----C-----------CCT-ACAAGC--T---CAG--------------AT----A--------C-------------CT-----T--GTATCC--- 5937
N.CM.02.DJO0131 ...A--...----AT----CA-----G--C-----A-----A--A----GA--T-T-GAA--AGT---T--C--C--C--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----C-----T--T-----T------------CC-C- 5953
N.CM.04.04CM_1015_04 ...---...C--CAT-----A-----G--C--------G--A--A----GA--CA--GAG--AGT---T--C-----T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T-----T--T-----T-----------GCC--- 5952
N.CM.06.U14842 ...---...CC-AAA-----A-----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG--AGT---C--C--C--T--------------CC--AG--------CC-----CA-C-----------A--A-----C-----T--T-----T-----------GCC--- 5954
N.CM.95.YBF30 ...---...C--CAT-----A-----G--C-----------A--A----GA------GAG--A-----T--C-----T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T--T--T--T-----T-----------GC---- 6068
N.CM.97.YBF106 ...--C...CC-CAT-----A-----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG--AGT---T--C--C--T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----C-----T--T-----T-----------GC---- 6038
N.FR.11.N1_FR_2011 ...---...C---AT-----A-----G--C-----------A--A-----A--C---GAG--A-T---T--C--C--T---K----------CC--AG--------CC--C--CA-C-----------A--A-----C--T--T-----T--------------GC-C-- 5853
P.CM.06.U14788 ...-G-...-C-CGT-AT--T--T--A-----------T--A--T----GA--T--T-AA-TT--CT----C------G-------ATCGCT-AC-AGC-RW---CAG------A----------C--G--------G-----------T-GA---AT---G--CAGGA- 5967
P.FR.09.RBF168 ...-G-...-T-CAC-AT--T--T--A-----------T--A--T----GAA-T--TGAAGTT--CT-G---------G-------ATCGCT-AC-AGC-A----CAG------A----------C--G--------G-----C-----T-CA---AT---GA-CCCGA- 6531
CPZ.CD.06.BF1167 .........-C--AT-ACAC------------------G--A--A-----A--G-----AC-A--AT-G--C-----T--CTCA--A--G-T-GCAAGC---C-ACC-------A--------------AAT-----G--TCTT--T--TC-G---T-T---A--CCTA- 6570
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...---...--T-G---------T--T-----------C--A--A----G---G----AA-----C--T--C-----C--C--------GAGT---AG------A-CT-----CA-C--------C--A--T--------T--T--T----CT--T-----G---C-C-- 6026
CPZ.GA.88.GAB1 .........G-G--A-----A-----A--------A--------T---C-T--T--TGA-C-GGTA--C--------C-----C-----G---C--AG--------CT------A-------------G--A--------T-----T----GT--T--G------T-TC- 6545
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .........-C--AC-AT-CT-------T------A--------T-----A--T--T--AC-AC-A--G--------T--T-----AG-T-TTGC-AG----C---C---C--CA-C-----A------AAT-----T---CT---T--TC-T--TT-T-----GCCT-- 6098
CPZ.US.85.US_Marilyn .........-GC--A----CT-----A-----------------A----GA--T-T-GAG--A--CT----C-----C--T-----A--G-----CA-GCAG----CC--C--CA-------------G--A-----C--T--T--------T------------CAT-- 6552
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B.FR.83.HXB2 G...GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACC...CCACTCTGTGTTAGTTTAAAGTGCACTGATTTGAAGAATGAT.......... 6635
Env __.__V__N__V__T__E__N__F__N__M__W__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I__I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__V__K__L__T__.__P__L__C__V__S__L__K__C__T__D__L__K__N__D__.__.__.__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -...RA-------------G-G------------------A----------G--------G--A------------C-------C-----T-----------------G------...--T----------C------C--T-GCC--GA-GTC-TCTT-.......... 5849
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 A...-CT------------G-G------------------A----------G--A------ACA--C---------C-------C-----------------------G---G--...--T--------A-C----G----T-A----GCC--C-GAACA.......... 5850
A1.ES.06.X2110 -...---------------G-G------------------A----------G---------ACA------------C-------C-----T-----------------G------...--T--T-------C------C--TGGCC--AATG-C-CCCTC.......... 5876
A1.IT.02.60000 -...-AC------------G-A------------------A-------------A-----AACA------------C-------C-----------------------G------...--T-----C----C------C--TCAA--ACCC--TGTCAC-.......... 6640
A1.KE.06.06KECst_001 -...-C-------------G-G------------------A----------G---------ACA------------C-------C-----T---------------C-G------...--T----------C------T--T--AA--GCCC-T--GAC-.......... 5841
A1.RU.11.11RU6950 -...-A-------------------G--------------A-------------A-----AACA------------C-C-----C-----T---------------C-G------...--T-----C----C----C-T--TG---GA-CC--C-GCAC-.......... 6159
A1.RW.07.pR463F -...-A---------------G------------------A----------G--A--------A--------------------C-----------A-----------G------...--T-----C----C----G----T-AA-CCCCC--C-TCAC-.......... 6656
A1.SE.95.SE8538 -...-C------------GG-A------------------AG---------G---------ACA------------C-------C----------TA------------------...--T-----C--C-C----G----T-A-----AT--TT--A--.......... 5855
A1.TZ.01.A341 -...-AC------------G-G------------------A----------T-----------A--------------------C---------------------C-G------...--T----------C------T--T-G-A--GCC-G-GTCA--.......... 5836
A1.UA.01.01UADN139 -...-A---------------------T------------A-------------A-----AACA------------C-C-----C-----------A-----------GC-----...--T-----C----C------T--T---A-ACCC-C-CCCCCA.......... 5834
A1.UG.07.p191845 -...-A-------------G-G------------------A----------G---------ACA-----------C--------------------------------G------...--T-----C----C----C-T--T--C---G-C--TGTCACC.......... 6680
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -...-A------A--------G-------------------G------------A------ACA--------------------C----------CA-----------G------...--T----------C------T--T---A-CAGC--CTTCAC-.......... 6073
A2.CD.97.97CDKTB48 -...-C------A------G--------------------A----------G----------CA------------C--------------------------------------...--T-----C--C-C------T--T-GCA--GCC--C-CCAC-.......... 5978
A2.CM.01.01CM_1445MV -...AA------A---------------------------A----------G--A--------A----------A-C------------------T-------------C-----...--T-----C--C-C-C----T--T-GC--AG-T--AG--A-C.......... 5837
A2.CY.94.94CY017_41 -...-A------A--------------T------------A----------G--------A--A-----------C---------------------------------------...--G-----C--C-T------T--T-GCA--GCC--T-CCAGC.......... 5995
B.AR.04.04AR143170 -...-A------A-----G---------------------A-------------------C--A--------------------------------------------------T...-------------C------T------A--GCT--T--CA--.......... 5832
B.AU.04.PS1038_Day174 A...CC-------------T--------------------A-T-----------------A--A---G--------C--------------T--------------CR------T...-----M-------C----R-C------A--GCC--T-T-AGY.......... 5845
B.BO.09.DEMB09BO001 -...-AT--------------------T------------A-------------------A--------------C---------------T-----------------------...-----------C-C------T---------G---CTG-GA--.......... 6000
B.BR.06.06BR1119 A...AA-------------------------------------------AG----------------G-------------------G---T-----------------------...-----------C-C---G--T---T-CT--A-C--T-G-AC-.......... 6045
B.CA.07.502_1191_03 -...-A-------------G-A-------------------------C-----------------------G--A----------------T-----------------------...-------------C------T------A--GCA--TGT-AG-.......... 6079
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -...-A-------------G--------------------A-------------A------------------------------------------------------------...-------------C------T--T-----------A---AC-.......... 5857
B.CN.10.DEMB10CN002 -...-A------A------G--------------------A--------------------------------------------G----------------------------A...-------------C------T----------G----CC-A--.......... 6002
B.CO.01.PCM001 -...-A-----------------------------------G---------C-----------A--------T------------G-------------------C---------...-----A-----C-C------T-----GA--GCT--T-CCAC-.......... 5833
B.CU.99.Cu19 -...-G----------------------------------A--------------------------------------------------------------------------...-------------C------T--------------C-G-AC-.......... 6178
B.CY.09.CY266 A...T-G-----------------------------------------------A-----G-----------------------------------A-----------G------...-------------C------T---------G------C-A--.......... 5836
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -...-A--------------G------TG-A-----------------------------G-----------T--------------------------------------G---...-------------C------T--------C-G-GG---C---.......... 5869
B.DK.07.PMVL_011 -...AA---------------------TG-----------A----------C--A-----G------------------------------------------------------...-------------C----G-T----T-----GC-CT---ACCTCAAAGTGCA 6006
B.DO.05.05DO_160884 -...AA----------------------------------A----------------------A---------------------------------------------------...--------C----C------T------A--GCC-CT---............. 5836
B.ES.09.P2149_3 -...-A-------------G------------AT---------------AG---A-----G------G-----------------------T-C---------------------...-----T-------C------T--TG--A--G-T-CTG--ACC.......... 6084
B.FR.08.DEMB08FR002 -...-A-------------G-A------------------A--------------------------------------------G-----------------------------...-------------C------T---------G--TC--TGA--.......... 5996
B.GE.03.03GEMZ004 -...-G-------------T-------T------------A-T-----------A------------------------------------------------------------...-------------C----G-A------A--G-T-CC--GA-C.......... 5824
B.HT.05.05HT_129389 -...AA----------------------------------A-------G--------------------------CC--------G----------------------------T...-------------C------C--T---A-GCCTGTT--CTGCACTAAGGAGG 5845
B.JM.05.05JM_KJ108 -...-A------------------------------------------------A-----------------T------------------------------------------...-----------G-C------T------A--G-T--T-CCAC-.......... 5839
B.JP.05.DR6538 -...-A-------------------------G--------A-A-----------A-----------------T--CA--------------------------------------...-------------C------T---------GAA-TTCTCA--.......... 6641
B.KR.07.07KYY4 -...CCC--------------C------------------A--------------------------------------------------------------------A----T...-------------T------T--G-G-A--GCA----G-AC-.......... 6300
B.NL.00.671_00T36 A...-A---------------------T------------A-------------------------C------------------G----------A--------G---------...-------------C------T---------GCC--T-T-AC-.......... 6196
B.PE.07.502_2649_wg8 -...-A------------------------A---------A-------------------G--------------C--------------------------------------T...-------------C------T---T----CA-A-GCGTCA-C.......... 6098
B.PY.03.03PY_PSP0115 -...-A----------------------------------T--------------------------------------------------T-----------------------...-----T-------C------T--T-------ATTG----A--.......... 5833
B.RU.11.11RU21n -...AAG------------------------G--------A----------C-------------------------------------------------------GG------...-------------T------T------A--G-TGCT-G-ACC.......... 6193
B.TH.07.AA040a_WG11 -...-G---------------C---G----------C---AG---------------------A---------------------------------------------------...-------------AGC----T---------C--GT-GGGA--.......... 5983
B.TT.01.01TT_CRC50069 -...-A----------------------GC----------A--------------------------------------------------------------------C-----...-------------C------T---------ACTTT--GGA--.......... 5851
B.TW.94.TWCYS_LM49 -...-G----------------------------------A------C---C--------A-----------T------------G--------------------G--------...-------------C-----------A----ACT-CC-TGTCA.......... 6632
B.UA.01.01UAKV167 -...-A---------------------T------------A----------T---------------------------------G-----T----------C------A--G--...-----------C-C-C----T------A------G---GA--.......... 5869
B.US.11.ES38 -...-A------------------------------------------------A--------A-------------------------------------------GTC-----...-------------C------A------A--GCC-CT-C-AGC.......... 6566
B.UY.02.02UY_TSU1290 -...-A-------------G-A---G--------------A----------------------A--C-----T------------------------------------------...-------------T------T------A--A-TTGCC--A--.......... 5830
B.VE.10.DEMB10VE001 A...-A------------G-GA------------------A-T--------T-----------A-----------CC----------------------------G---------...-------------C------T------A-A----CT-T-A--.......... 5986
B.YE.02.02YE507 -...-A------A---------------------------A--------------------------G----T-----------------------------------G------...-----A-------C------T----G-----G---TGG-AC-.......... 5848
C.AR.01.ARG4006 -...AA------A---------------------G----------------T---------C----------------------------------------------G--G---...-------------CC-----T-----G---GCT--C-GAAC-.......... 5823
C.BR.07.DEMC07BR003 -...-A------A--------------T--------------T-----G--T--------GC-------------------------G--------------------G--G---...-------------C-C----C-----GA--GCT-CC-G-ACCCCACTCTGTG 5995
C.BW.00.00BW07621 -...-A------A---------------------------T-------G--C--------------------------------------------A-----------G--G---...-----------C-C------C--T-T-A--G-T-CT----C-.......... 6006
C.CN.98.YNRL9840 -...-A------A-----------------------------------G--T---------------G----------------------------------------G--G---...-----T-----C-C----G-A--T-GAA--G-T-GA----T-.......... 5818
C.CY.09.CY260 -...-A------A--------------T--------------------G--T---------------------------------G----------------------G--G---...-----------C-CC-----T--T-G-----AT---GG-ACC.......... 5876
C.ES.07.X2118_2 -...-A------A-----------------------------T-----G--T-----------------------------------------------------------G---...-----------C-C----S----T-AAA--A-T-CA------.......... 6059
C.ET.02.02ET_288 -...-A---------------------T--------------------G------------C-----------------------G----------------------G--G---...-------------C----C-C--T-G-TC-AATGTT-CCAG-.......... 5855
C.GE.03.03GEMZ033 -...-A------A-----------------------------T-----G--T--A--------------------C---------G----------------C-----G--G---...-----------C-C------T-----CA--GCT--A-T-A--.......... 5830
C.IL.98.98IS002 -...-A------A--------------T--------------T-----G--T--------------------------------------------------------G--G---...-----T-----C-C------C----A----GCT--T-T-ACC.......... 5996
C.IN.03.D24 -...--------A--------------T--------------T-----G--T---------------G----------------------------------------G--G---...-----------C-C----G-A--T-ACC--G-T--T-T-ACC.......... 6667
C.KE.00.KER2010 -...-A------------------------------------T-----G--T--A-----------------------------------------------------G--G---...-----------C-C------T--T-GCA--G-T-CC-G-A--.......... 5824
C.MM.99.mIDU101_3 -...-A------A---------------------G-C-----T-----G--T---------------G--G-------------------------------------G--G---...-----------C-C----G-A--T-AAA--G-T--A-T--T-.......... 5985
C.MW.93.93MW_965 -...-A------A--------------T--------------T-----GA-T-----------A------------C----------------C--A-----------G--G---...-----------C-C------C--T---A--GCT--TGG-AC-.......... 5837
C.SN.90.90SE_364 -...-A------A------T-------------------------------T--------------------------------------------------------G--G---...-----------C-C------C--T-GGA--G-T-CC-CCAGC.......... 5822
C.SO.89.89SM_145 -...-G------A-----------------------------T-----G--T--------------------------------------T-----------------G--G---...-----------C-C------T--T--A--AGCT--T-T-A--.......... 5864
C.TZ.02.CO178 -...-C------A--------C--------------------------G--G-----------------------------------------T--------------GC-G---...-----------C-C------T--T-G-A-GG-T-GA-T-A--.......... 5818
C.US.98.98US_MSC3018 -...-A------A--------------T--------------------G--T--A-----------------------------------------------------G--G---...-----------C-C------C--T--CA-CAATGGT---A--.......... 5809
C.UY.01.TRA3011 -...-A------A---------------------G-----A-------G--T--------------------------------------------------------G--G---...-------------CG-----C----G----GCT--C-G-AC-.......... 5824
C.YE.02.02YE511 -...-A------A-------G---------------------T-----G--T--------G-----------A------------------T----------------G--G---...-----------C-C------C----A-A--AAT-TT-CCA--.......... 5827
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -...-G------A-----G---------------G-------------G--T--------------------T---C-------------T-----A-----------G--G---...-----------C-C------A--TGGAA-CG-T-GT-GAA-C.......... 5988
C.ZM.02.02ZM108 -...AA------A-----G-----------------------T-----G--T---------------G----------------------------------------G--G---...-----------C-C-C----A--T-GC---G-T-CCT-CA--.......... 6621
D.CD.83.ELI -...-A---------------C------------------A-------G-----------------------------------------------A------------------...-----------C-C------C--T-G----GAATT--GGA-C.......... 6177
D.CM.10.DEMD10CM009 -...-A------C------CC---------------------------G-----------------------------------------------A------------------...-----------C-C------C--------AACTC-CCTGA--.......... 6009
D.CY.06.CY163 -GGG-A------C--------C---G----------------------G------------------------------------G----------A------------------...-----------C-C----G-C----T----G-TG---CCA-C.......... 5845
D.KE.97.ML415_2 A...-A------C--------C------------------A-------G--G---------------------------------------T----A------------------...--G--------C-C------C---------GC---TGCCAC-.......... 6098
D.KR.04.04KBH8 -...-C------C-----G--C--A-CATGT---------A-------G--C--------------------------------G-----------A------------------...-----------C-C------C--T------A-CCG----A-G.......... 6587
D.SN.90.SE365 -...-C------C--------C------------------A-------G--G-----------A--------------------------------A------------------...-----------C-C------C----GG---A-TTCT-G---C.......... 6648
D.TD.99.MN011 -...-A------C--------C------------------A-------G--G--------------------------------------------A------------------...--G----------C---G--C---------G-C-GC--CA--.......... 5858
D.TZ.01.A280 -...--------TT-------C------------------A-------G--------------------------C--------GG----------A------------------...-----------C-C----C-C---T----CGC---C-CGAC-.......... 5832
D.UG.08.p191859 A...-A------C--------C-----T------------A-------G--G--------------------------------------------A------------C-----...-----------C-C------C---------AATGTA----TC.......... 6637
D.YE.02.02YE516 -...AA------C--------C--------------------------G--G------------------------C-------------------A------------------...--G--------C-C-----GC--T------A-T-------T-.......... 5845
D.ZA.90.R1 -...-A---------------C-----T-------G-------------A-C--------------------------------------------A------------------...--G--------C-C------C---------GCC-TCTT-A-C.......... 5980
F1.AO.06.AO_06_ANG125 A...AA------AC-----------G-T------------A-------G-----A------A-A---------------------G----------------------G--G---...-------------C-----CC--TGACA--ACC-G----TCC.......... 5728
F1.AR.02.ARE933 N...-A------A------------G-T------------A-------------A------ACA-----------------------------------------G--G------...--------C-N--C-----NT--T------GCC-TC-GGA-C.......... 5935
F1.BE.93.VI850 -...AA------A------------G-T------------A-------------A------ACA--------------------------------------------G------...-----------G-C------C--T---A--GCC-CC---A-C.......... 5981
F1.BR.07.07BR844 -...AA------A------------G-T------------A-------------A------ACA--------------------A--------------------G--G------...-------------C------T--T---A---AC--T---AC-.......... 6422
F1.CY.08.CY222 A...-A----A-A------G-------T------------A----------G--A--------A--------T------------------------------------------...--------C----CC-----C--T----C-AAA--CTCCACG.......... 5831
F1.ES.11.DEMF110ES001 A...--------A---------------------------A-------------A--------A--------------------------------A-----------G------...-------------C----T-C--TGTGA---AC--TGCCACC.......... 5973
F1.FI.93.FIN9363 A......--------------------T------G-------------------A------A-A--------------------------T-----------------GC-----...-------------C------T--T---A--GCC-CT-CCACC.......... 5967
F1.FR.96.96FR_MP411 -...AA------A------------G-T------------A-------------A--------A--------------------------------------------G-----T...-------------C----C-C--T-G----G-C--T-TCAC-.......... 5838
F1.RO.96.BCI_R07 -...--------A--------------T------------A-------------A--------A------------C--------G----------------------G------...-------------C-C----T--T---A--GCC--TGGCAC-.......... 6665
F1.RU.08.D88_845 -...-A------A------G-----G-T--------C---AG---------------------A---------------------------T----------------G------...-----T-------C------C--T---A--GCT-CT-TCCCC.......... 6100
F2.CM.10.DEMF210CM007 -...-A------A--------------------------------------T------A----A-------C---------------------------------G--GC-----...-------------C-----GC--T------GCT--TG--ACA.......... 5980
F2.CM.97.CM53657 -...-G------A---------------------------A----------C-----------A------------------------------------------C-GA-----...-----------A-CC-----T--T------G-TCCTGT-A-C.......... 5824
G.BE.96.DRCBL -...AG------A---------------------------A--------------------------------------------G----------------------GC-----...--T----------C------C--T-----GA-A--C---A--.......... 6595
G.CM.10.DEMG10CM008 -...-A------A--------------TGCA---------A------------------------------C-------------G----------------------GC-----...--T--T---A---C----C-C--T-A-A--GGT--TTTAA-C.......... 6022
G.CN.08.GX_2084_08 -...-AC-----A------CC-------------------A--------------------------------------------G-G--------------------GC-----...--T----------CC-----C--T----C-G-C-CCTG--C-.......... 5877
G.CU.99.Cu74 -...-A------A--------G------------------A-------------------------------T------------G----T-----------------GC-----...--T----------C------C--TGT-A--G-A-GTTGCACC.......... 6245
G.ES.09.X2634_2 -...--------AT-----G-A------------------A--------------------------------------------G----------------------GC-----...--T----------C---G--C--T---A--G-A-CC-CCAG-.......... 6124
G.GH.03.03GH175G -...AA------A--T---T--------------------A----------------------A------------C--------G----------------------GC-----...--T----------C-C----C--T-----CA-TGTCT--TC-.......... 6681
G.KE.93.HH8793_12_1 A...-G------A---------------G--------------------------------------------------------G----------------------GC-----...--T----------C------C--T------GCA--TGTAACC.......... 6041
G.NG.09.09NG_SC62 -...-A------A------T--------------------A--------------------------------------------G----------------------G------...--T----------CC-----C--TGT-ACC--A--CTG-AC-.......... 5829
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B.FR.83.HXB2 G...GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACC...CCACTCTGTGTTAGTTTAAAGTGCACTGATTTGAAGAATGAT.......... 6635
Env __.__V__N__V__T__E__N__F__N__M__W__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I__I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__V__K__L__T__.__P__L__C__V__S__L__K__C__T__D__L__K__N__D__.__.__.__
G.PT.x.PT3306 -...AA------AGT-----------G-------------A--------------------------------------------G-GG--------------------C-----...--T----------C------C--T---A--GCAT-TGCAA--.......... 6581
G.SE.93.SE6165_G6165 -...-A------A------T--------------------A-------G-----A------------------------------G----------------------GC-----...--T----------CC-----C--T------G-A-CC--CA-A.......... 6038
H.BE.93.VI991 -...-A------A-------CC-----T------GT-------------------------ACA-----------------------G---T----------------G------...-------------C-C--G-C--T-G-AG-G-A--TGCAACA.......... 6013
H.BE.93.VI997 -...-C------A-----G--C-----T------G-C-----T--------G--------GACA--C------------------------T-----------------------...-------------C-C--G-C--T-G-A--A-A-CT-GAA--.......... 5940
H.CF.90.056 -...-AG-----A-----G-GC-----T------G-----A-------G--G---------ACA--C------------------------T-G--A------------------...-------------C-C----C--T---A--G-C-GA--CA--.......... 5975
H.GB.00.00GBAC4001 -...-A------A-----G--------T------G-----A----------C-----------A--------T--------------G---T----------------G------...-------------C-C--G-A--TGG---AG-AGGA---A-G.......... 6143
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -...-A------A--------------T--A--------------------------------T------------G--------G-----T----A------------A-----...--T----------CC-----T--T-----GGCA-CA-TCA-C.......... 5835
J.CM.04.04CMU11421 A...-C------A--------------------------------------T-----------A------------G--------G----TT----------------GA-G---...--T--------C-C------T--T-G-C-CAAC-TC-G-ACC.......... 6146
J.SE.93.SE9280_7887 -...CC------A--------C-----------------------------C--------G--A------------G--------G-----T----------------GA-----...--T--A-----C-C------T--T-G-A-CA-C-CT-G-A-C.......... 5954
J.SE.94.SE9173_7022 -...CC------A--------------------------------------C--------G--A------------G--------G-----T----------------GA-----...--T--------C-C------T--T-GC--CG-C--T-G-A-C.......... 5955
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -...-A------A---------------------------A----------G---------ACA---------------------G----------A-----------G------...--T--------C-C-C---CT--T--CA--G-A-CT---A-C.......... 5830
K.CM.96.96CM_MP535 -...-A------A--------C------------------A----------G---------ACA---------------------G----------A--T------G-G------...--T--------C-C------T--T-------AC--AGGAACC.......... 5834
01_AE.AF.07.569M -...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T-----------------------T...--T----------C------T--T-GCA--GCT--CTTAACC.......... 5838
01_AE.CN.09.1119 -...-AG-----A---------------------------A----------G--------G------G----T-----------------T-----------------G-----T...--T-----C----C------T--T--CA--GCT--TTTG-CC.......... 5869
01_AE.HK.04.HK001 -...-G-G----A---------------------R-----A-A----C---G--------G------G----------------------------------------G-----T...--T----------C------C--T--CC-GGCT--TTGGA-A.......... 6005
01_AE.JP.x.DR0492 -...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T---C-------------G-----T...--T-----C----C------T--T--CA--GCT--TTTGACCCATAACATAA 6656
01_AE.TH.04.BKM -...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----A-----------------TA----A-----------G-----T...--T-----C----C------T--T--CA--AA-GTTCGG-CG.......... 6596
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -...-A------A-----------------T---------A-T--------G---------------G-----------------G----T-----------------G-----T...--T----------C------T--T--CAC-GCT--CTGGACC.......... 6056
01_AE.TH.90.CM240 -...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T-----------------G-----T...--T-----C----C------T--T--CA--GCT--TTTGACC.......... 6203
01_AE.VN.98.98VNND15 -...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T-----------------G-----T...--T-----C----C------T--T--CAG-GCT-C-TTGCCC.......... 5890
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -...-A------A-----------------------G---A-------G--G---------AT---------T---C-------C---------C-A-----------G------...--T-----C----CG-----T--T-G---CC-C--CTGCACC.......... 6009
02_AG.ES.06.P1261 -...AA------A------G-A-----------------------------------------A--------T---C-------C------T----------------G------...--T-----C----C----T-T--TTA---C-AT--CT-CACC.......... 6076
02_AG.FR.91.DJ263 -...AA------A--------G------------------A----------------------A--------T---C-------C-----------------------G------...--T----------C----G-T--TCA-A--G-C--C-GCAGC.......... 5986
02_AG.GH.03.03GH181AG -...-A------A------C-G------------------A-A--------T----------CA--------T---C-------------------A-----------G------...--T----------C-C----T--TCAA--C--T--TGTCAGC.......... 6661
02_AG.LR.x.POC44951 -...-A------A---------------------------A----------T-----------A--------T---C-------C------------------------------...--T-----C----C---GG-T--TCA-A-CA-C--CTC-AGC.......... 6630
02_AG.NG.x.IBNG -...-A------A--------G------------------A----------------------A--------T---C-------C-----------------------G------...--T-----C----C----G-T--TCA-A----C--C--CAGC.......... 6162
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -...-A------A--------C------------------A-------------A-------TA--------T--CC-------------T-----------------G------...--T----------C----G----TCA-A-C-AT--CT--ACC.......... 5843
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -...-A------A------G-G------------------A----------G---------ATA--------T---C-------C--G--------A-----------G------...--T----------C------T--T--CTC-G-C--TGGAAC-.......... 5835
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -...--------A--------C------------------A----------G-----------A--------T---C-------C-----------------------G------...--T-----C----C----G-T--TCA---C-AC--A-G-A--.......... 5828
03_AB.RU.97.KAL153_2 -...AA-------------------------G--------A-------------------------------------------------------------------G------...-------------C------T-----------------G--G.......... 5848
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -...A-------A-----G--C------------------------------------------------------------A--G--G-------A-------C---GC-----...T-T----------C---T-CA--T-T-A--GCA-CT-C-AC-.......... 6005
05_DF.BE.x.VI1310 -...-G------A--------------T--------------------------A------ACA--------T------------------T----------------G------...-------------C-C----C--T--------C---GCCA--.......... 6023
06_cpx.AU.96.BFP90 -...AA------A--------------T------------A----------C---------------------------------G----T-----------------GC-----...--T-----C----C-----CA--T---A--GCT-CATTA-G-.......... 6671
07_BC.CN.98.98CN009 -...-A------A-----------------------------A------A-T-----------A---G----------------------------------------G--G---...-----------C-C----G----T-AAA--G-T-GC-G-A--.......... 5966
08_BC.CN.06.nx2 -...AA------A-----------------------T-----T-----GA-T--A------------G----------------------------------------G--G---...-----------C-C----G-A--T-GAA--GCA--TGT-AGC.......... 6566
09_cpx.GH.96.96GH2911 -...-A------A---------------------------A----------G---------A-A--C---------C--------------T----------------G------...--T-----C--C-CG---G-T---CA-AGAG-C--C--CAGC.......... 5846
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -...-A------A--------------T-------------G------G--T------------------------------------G-------A------A-----------...-----------C-C------C----A--GCA-T--TGCCAC-.......... 6032
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -...-A------A---------------------G-----A-------------A------------------------------G----------A------A----G------...--T----------C---G--C--T---A--G-A-----GA-C.......... 6004
12_BF.AR.99.ARMA159 -...-A------A------------G-T------------A-------------A------ACA-----------------------------------------G--G------...-------------C------T--T-G-A--GCT--TGCCAC-.......... 6636
13_cpx.CM.96.96CM_1849 A...-GC--------------C------------G----CA-T--------G---------ACA--------T---A------------------------------GT------...--T-----C----CC-----T--T-A-A-CA-C-CT-G----.......... 6045
14_BG.ES.05.X1870 -...-----------------C------------G-----A----------C--------G-----------------------------------A------------C-----...-------------C------A-----------T--TGGGAC-.......... 6108
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -...-G---------------C------------G-------T-----------------G--A------------C--------------------------------------...--------------------T-------------G-------.......... 6031
16_A2D.KR.97.97KR004 -...-A------A----------------------------G---------------------A------------C--------------------------------------...--T--------C-C------T--T-GCAGGG-C--A---ACC.......... 6001
17_BF.AR.99.ARMA038 -...-A------A------------G-T--------C---A-------------A------ACA---G-------------------------------------G---------...-------------C------T--T-A----G-C--TGTCAC-.......... 5845
18_cpx.CU.99.CU76 -...-G------A--------------T------------A----------------------A--C------------------G----------A-----------GC-----...--T----------C------C--T---A--G-A-MTTR-AG-.......... 5934
19_cpx.CU.99.CU7 -...-A-------------G-G------------------A-------------A-------CA------------C-------C-----------------------G------...--T-----C----C----G-T---............................ 5839
20_BG.CU.99.Cu103 -...-A------A---------------------------A-----------------A-------C-----T------------G----T-----------------GC-----...--T----------C------C--T---A----ATCAGTAA--.......... 6108
21_A2D.KE.99.KER2003 -...-G---------------C------------------A-------G-----------------------------------------------A------------------...-----------C-C------C----A----CAAGT--GGA-C.......... 5836
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -...-CC-----A---------------------------A-A--------G--------G-----------T-----------------------------------G-----T...--T-----C----C---------TGAA---GCT-G-TTCA--.......... 5841
23_BG.CU.03.CB118 -...RA------A---------------------------C-------------------------C-----T------------G----T-----------------GC-----...--T----------C-C----C--T---A-GG-AG-CTG---G.......... 6084
24_BG.ES.08.X2456_2 -...CA------A---------------------------A----------G--------------C-----T------------G----T-----A-----------GC-----...--T----------C-----GC--T---A--G-A--C-G-ACC.......... 6092
25_cpx.CM.02.1918LE A...-A------A-----------------------------T------------------------------------------G----------A---------C-GC-----...--T--T-------C------C--T-G-A--A-A--C-TCA--.......... 5849
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -...ACT-----A------T--------------------A----------G----------CA-----------C---------------T----------------G------...--T--------C-C------C--T-----CA-C-C--C-A--.......... 6635
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -...-AC-----A----------------------G----A------C-------------------------------------G----T----------------GG------...---T-T-------C-C----C--T------G-A--T-CAACA.......... 6631
28_BF.BR.99.BREPM12609 -...AA------C---------------------------A-------------A------------------------------G-G---A-----------------------...-------------C------T------A--AATGT--C--T-.......... 5997
29_BF.BR.01.BREPM16704 -...-A------------------------------------------------A------------------------------G-----------------------------...-------------C-----------T-A--C----TGC-AC-.......... 6029
31_BC.BR.04.04BR142 -...CA------A---------------------G-------------G--T---------C----------------------------------------------G--G---...-------------CA---C-C--T-G----GCT--C-GAACA.......... 6124
32_06A1.EE.01.EE0369 -...AA------A-T-------------------------C------------------------------AA------------G----------------------GC-----...--T----------C----C-C--T-AGA--GCA-CCTT-A-G.......... 6276
33_01B.ID.07.JKT189_C -...-A------A---------------------------A-A----C---T--------G------G----------------------T---C-------------G------...--T----------C------T--TG-CT--GCT--TTTGACC.......... 5936
34_01B.TH.99.OUR2478P A...-A------A--------------------------CA----------G--------G------G-G--------------------T-----------------G-----T...--T-----C----C------T--T--CA--GCTGCTTTGACC.......... 5837
35_AD.AF.07.169H -...CA-------------G-G-----------------CA-A--------G-----------A------------C-------C-----------------------G------...--T--T--C----C-----CT--T--CA-CGCC--TGTYA-C.......... 5841
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -...--C-----A-----G---------------------A----------G--------G-----------T-----------------------------------G------...--T-----C--A-C-C--G----TCAGA-C--T--CGGCAGC.......... 5850
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -...-GT---------A--G--------------------A-------------------GATA------------C------GA-C--AGT------------A---G------C..--T-----C--C-C---T--A-..-G-AGCCAT---GTCA-C.......... 5828
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -...AA------A------G-A---G-T------------A-------------A------ACA-----------------------------------C-----G--G------...-------------C-C----T--T-G----GCC-GTGCCCC-.......... 6061
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -...-A------A--------------T------------A----------G--A--------C--------------------------------------------G------...-------------C------T--T------GC-GT--GA-CC.......... 6118
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -...-G----------------------------------A----------------------------------------------------------------G--G------...-----T-------CG---C-T--TG---CC--C--TGGCAC-.......... 6144
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -...------------------------------------A-------------A--------------------------------------------------G--G------...-------------CC-----T--T---A--NNNNNNNNNNNN.......... 6169
43_02G.SA.03.J11223 -...-A------A------CC---C---------------A----------------------T---------------------G----T----------------TGC-----...--T----------CC----CC--T---A--GCC-CTTG-A--.......... 6166
44_BF.CL.00.CH80 -...CC------A--------------T------------A-------------A------ACA---G--G-------------------------A--------G--G------...-------------C----G-A--T---A--GCC-CTGCCACC.......... 6083
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -...--C-----A-------GG------------------A----------G---------ACA------------C-------C------T--------------C-G------...--T--------C-C------T--T-A---CA-C-CA--CAGA.......... 6624
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -...-G------A--------C---G-T------------CC------------A------ACA------------C--------------T----------------G------...-------------C-C--G----T-A--C-GCC--A-CCA--.......... 6068
47_BF.ES.08.P1942 -...AA---------------------------------CA----------T-----------A--------T-----------------------------------------A...-----T-------CC-----T----A-A--ACTGTC-CCAC-.......... 6079
48_01B.MY.07.07MYKT021 -...-A------A---------------------------AG---------G--------G--A---G----------------------TT----------------G------...--T-----C----C------T--T-G---AAAA-TA-CAAT-.......... 5840
49_cpx.GM.03.N26677 -...-A------A--------------TG-A-----------T--------G--------------------T---G--------G-----T-----------------------...--T----------C------C--T---A--G-T--A-CCA--.......... 6059
51_01B.SG.11.11SG_HM021 A...-A------A---------------------------T------C------------G------G----------------------T-----------------GC----T...--T-----C----C------T--T--CAC-GCT--ATTC--G.......... 5835
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -...-A------A--------C------------------A-A----C---G--------G------G----------------------T-----------------GC----T...--T----------C------T--T--CA--GCT-CTGTC-C-.......... 5949
53_01B.MY.11.11FIR164 -...-A------A------------R-T------------A-A----C---G--A-----A------G-----GA---------------T--T--------------G------...--T----------C-----CT--T--CA--GC---TCTAACC.......... 5972
54_01B.MY.09.09MYSB023 -...-A------A---------------------------A-A----C---C--------G------G----------------------T-----------------G-----T...--T-----C----C---GC-T--TG--TCGGCC--TGTCAC-.......... 6037
55_01B.CN.10.HNCS102056 -...-A------A--------------G...---------A----------T---------------G----------------G-----T-----------------G-----T...--T-----C----C---------T--CA--GCT---TTCA-C.......... 5942
O.BE.87.ANT70 -...CAC-----------TG-C-----T--A---------T-------------A-----G--A--C--T--T-----------C--G--T--T--A--T-----TC--A-G--T...TTC--G-----ACAAA-GG----T--AA-CA-AGCTGGAACA.......... 6682
O.CM.91.MVP5180 A...-GC-----------T--C---G-T--A---------T-------G--C--A--------A--C--C--T-----G-----A--G--TT-------T----AG---A-G--T...TTCT-A-----ACAAA-G--C--TGTA---C--C-A-CAA--AAA....... 6675
O.CM.98.98CMA104 -...CAC-----------T-GA---G-T--A---G-----T-------G-----------A-----C--T-CTGA---------G--G--TT----A--T-----G---A-G--T...TTCA-G-----ACAAA-GG-A--T-A---CA-A--T-CAACAAAC....... 6126
O.FR.92.VAU A...AA------------T--A--C--T--A---G-----T-T--------C--A-----G--A--C--T--AGA---G-----C--G--TT----A--T-----TC--A-G--T...TTCT-G-----ACAAA-G--T--T--A---A-C--A---AG-.......... 6206
O.SN.99.99SE_MP1299 A...ACC--G--------T-----C--T--A---------T-------------A-----G--A--C--T--T-----------A--G---T----A--T-----TC--A-G--T...TTC--G-----ACAAA-G--T--T--AA-C-ATGTAC-A-GG.......... 6693
O.US.10.LTNP -...CAC-----------T--A---G-T--A---------T-------------A-----G--A-----T--T--C--------A--G--T--T--A--T-----TC--A-G--T...TTCA-G-----ACAAA-G--T--T--A--CCAT................... 6588
O.US.97.97US08692A A...CGC-----------T--A-----T--A---------T----------C--A-----G--A--C--T--T--CC-------A--G---T----A--T-----TC--A-G--T...TTC--G---A-ACAAA-G--T--T--A--CA-AC-A-TCA--TCTAAAGAAA 6101
N.CM.02.DJO0131 A...-AC--------T---CC------T------G-----A-A----C------AG----A-----C--T--T-----------A--G---T-------C-----T---------...---T-A-----A-C-A-G--T--T-GCA--AGC--TGGAA--CGGACAACAG 6117
N.CM.04.04CM_1015_04 A...A-C--------T---C-----G-T------------A------C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C-----TM--------...---T-A-----A-C-A-GC-T--TWACA--AGC--TGGGKT-AAT......G 6110
N.CM.06.U14842 A...A-------A--T---C-------T------------A-AG---C---C--A-----A-----C--T--------------A------T-------C-----T---------...---T-A-----A-CCA-GCTT--T--CA--AGC--TGGAA--GTGACAGAGG 6118
N.CM.95.YBF30 A...CCC-----A--T-----A-----T------G-----A-A----C---C--A-----A--------T------C-G-----A--G---T-------C-----T---------...---T-A-----A-C-A-GCTT--T-AC---AGCT-TGGG--G.......... 6222
N.CM.97.YBF106 A...ACC--------T---T-------T------G-----A-A----C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C-----T---------...---T-A-----A-C-A-GCTT--T-ACA--AGC--TGGGA--AGTGCAGGGA 6202
N.FR.11.N1_FR_2011 A...CCC-----A--T---G-------T------G----CA-T----C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C-----T---------...---T-A-----A-C-A-G--T--T--A---AGCG-TGGG---GGGACAAATA 6017
P.CM.06.U14788 A...-AT-----A-----GTC------T--T---G-C---T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T-----------G--A...GTT--A-------C-A-GR-T--T-GC--C-GC-GC-CG-T-.......... 6121
P.FR.09.RBF168 A......-----A-----GTC------T--T---------T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T-----------G--A...ATC--A-----C-C-A-G--T--T-G---A-GCC-C-GG--G.......... 6682
CPZ.CD.06.BF1167 T......--CA-T--TACTG-A-----T---GAA-CT---T-T---------G-----A-AA-A---T-----TC-C-G-TTC-A--G--TT-G--A--T--------G--G--A...--CT-T-----A-AAA-G--C----G---A--C-CA-GAA--AGTACAACAG 6731
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A...CCT-----C--T---G-G------------G-----T----------T--A-----G--A--C-----A---C-C-----A-----T--T--A-----------------A...--CT-A-----G-CCC-T-CT--T-A-A--CCC-CT---AC-.......... 6180
CPZ.GA.88.GAB1 T...CC------A-T----TCA------------------A-T-----G--C--A--------A--C--T------C-C--------G--T--C-----T--------G--G---...--TT-A-----A-CC--GC------G-A-GGCT--CTT-AGCCAGGCA.... 6705
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 A...CC------AT-CAT-G-A---G-T----CT-CT---T-T---------G-----A-AACA---T-G---TCAC-T-TTC-G-----TT-T--A-----------------A...--CT-T---A-A--AA-G-CA--TG-AA--G-A-CAG-A-CAACAACAACAA 6262
CPZ.US.85.US_Marilyn -...CC---------T-----G---G--------G-----A-T----C------A-----G--A-----T--T--CC-------C--G---T----A--T---A----G------...---T-G-------C-A-G-CT--TCT-A-CCCCG-T-G-A--.......... 6706
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V1 loop end V2 loop start
B.FR.83.HXB2 ..ACTAATACC...................................................AATAGTAGTAGC........................GGG......AGAATGATAATG......GAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGCACAAGC 6716
Env .__T__N__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__S__S__S__.__.__.__.__.__.__.__.__G__.__.__R__M__I__M__.__.__E__K__G__E__I__K__N__C__S__F__N__I__S__T__S_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ..-A--GC---...........................CTTAATAATAGCACCCATAGTAAT--A-CCCT--AT........................AAT......-AC-CC--TGAA......AT-----A---AG-G-GG----------A---CG-G-C----GTA 5954
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ..-AC-TC...................................................................................................-AT--A-CTGAA......--AG--TTTA-AG----------------------G-C-----TT 5913
A1.ES.06.X2110 ..------RA-.........................................................-C-GC-........................CCC......GTC-AT-AC-CC......AT--G--A---AG---G-----------A------G-C----GAA 5951
A1.IT.02.60000 ..-AC-GC-AT..............................GACACTAGTTATAACAACAGC---GTC-C-CAG........................TAT......-AC-AC-GC-AT......-GC--G-A---A--G--------------------A-C----GAA 6742
A1.KE.06.06KECst_001 ..--A---GAT.......................................ACTACACAGGAT----C--CA-AT........................-CC......-CTCCA-C-C-C......---CC---C--A-----------------------G-C----GAG 5934
A1.RU.11.11RU6950 ..-GCTC--A-.................................AACAGTACTAGCTATAAC--C---------........................AAC......--C-GCGAT-GC......TG-GTT-A--TA--G-G---------------CG-G-C----GAG 6258
A1.RW.07.pR463F .................................................................................................................GC-GAC......AT-CG--A---A-----------------------G-CT---GAA 6707
A1.SE.95.SE8538 ..GTC-CC-AT......................................................------CAT........................A-T......TAT-ATG-C-CC......A-C-TGCA---A--G------------------G-A-C----GAA 5933
A1.TZ.01.A341 ..G-C-C-TTT................................................................................................-AC-GT-CGGA-......--C-GG-A--GA--G--------T-----------G-C----GAA 5902
A1.UA.01.01UADN139 ..---TTA-AT..........................................TGTACTGCATCC-ACT-C-CT........................ATC......TCT-AC-GC-GC......TT-T-T-A---A--G-G---------------C--G-CA---GAA 5924
A1.UG.07.p191845 ..-AC-CC-AT...........................GTCACCAACACCAATGGCACCAGC-CC--C--CTC-........................AA-......GTC-CC--C-AC......--C-GG-A---A---------------------G-A-C----GAA 6785
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ..-GG----G-.................................AACCTCACTGATGATACTG---AC-ACCC-........................AAT......-AT-CT--T-AT......AT-G--AAT--A--------T------------G-G-CT---GAA 6172
A2.CD.97.97CDKTB48 ..-AC-CC-AT..................................................................................................................AGC-CT-A---A----------------A------GCC----GAA 6032
A2.CM.01.01CM_1445MV .............................................................................................................................ACC-CGAA---A--G-------------A-TTA--GCC----GAA 5882
A2.CY.94.94CY017_41 ........................................................ACCCAT-GC-A---C--T........................A-C......-CCCA--GCCCC......ATT--T-A---A----------------A-----CT-C-----TA 6073
B.AR.04.04AR143170 ..-G--CC..........................................................................................AAT......GCT-CTG-T-CT......--T--G-A---A-----------------------A-C----G-- 5898
B.AU.04.PS1038_Day174 ..-G----G-T.............................................ACTATG-CC-A--C--RT........................ATT......--TGG-GA---A......--T--------A-----------T-------------C------- 5932
B.BO.09.DEMB09BO001 ..---GT-GAA............AACAAT.........ACT....................................................................................ATT--T-----A-----------------T------TC----GAA 6063
B.BR.06.06BR1119 ..TG-GGC-AT.........................................................----CT........................-AT......G-TTG-CA-GAT......AT--GG-A---A----------------------G--C----G-- 6120
B.CA.07.502_1191_03 ..GAG-C---T................................................TATGCCTCCTC--A-........................AAT......--T-AT-AT-AT......-G-TGG-A---A--G-----T----------------C----GC- 6163
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ..--C------..........................................AATAGTAGTGC-GC--A--C-........................AAT......-CT-GT-GTTG-......AG-G-GAT---A--G------------------G---C------- 5947
B.CN.10.DEMB10CN002 ..-A--G---T.......................................ACTAATAATAAT----CC-A--AT........................A-T......GTTGCC-ATC--......----T-------G-----------------------TC-...-AA 6092
B.CO.01.PCM001 ..-G--G-GGG............................................................--A........................-T-......-TGCCC-C----......A--CC--A---A---------------------G---C------- 5905
B.CU.99.Cu19 ..G---G--T-............ACTAGT.........AATAATATC..................------G-T........................A-T......T-GGGA-AG---......-----------A-----------------------T-C----GAG 6271
B.CY.09.CY266 ..-A--CC-AT..........................................AATGCTACT----CC-A--AT........................A-C......-CCTG--AG---......A--G-------AC--------------------TA--C------- 5926
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ..----G----............TCTGGG.........AATGCTACTACTACCACTGCTGCT-C--CC-C---G........................A-T......T-GGAT--G---......--T-G------A--------T---A------------C----GAG 5980
B.DK.07.PMVL_011 AT--C-C---T..........................................AATGCTACC--C-CC-A--AT........................CCT......GCTCCC-C----......----C------AT------------------------C----GAA 6098
B.DO.05.05DO_160884 ..................................................................................................--T......-CTG--GA-T--......-G-GG------A-----------T-------------C----GAT 5896
B.ES.09.P2149_3 ..................................................................................................AAT......--T--C-ATGAA......AT-CG--A---A--------T----------------C------T 6144
B.FR.08.DEMB08FR002 ..GAA-C--AT............TCTAAGACCACTCCTAGTACCTCTACTCCTACTAGTGCCTC--C--CCTAT........................A-T......G-GGAA-AG---......---G-T-----A--G-----T------------G---C-----T- 6116
B.GE.03.03GEMZ004 ..-G--C-GG-............AATAGT.........AGTGATTTTGCC...............-A--AC--T........................-CT......GTC-AT-GT-A-......AT-G-TAC---AG--------------------G-T-C------T 5920
B.HT.05.05HT_129389 AG-A-GG----...........................TGTCCTGAGTATTCGAAGACTAAGCC--A--TG-CA........................A-A......GA-C-A-ATGAA......ACT-T--A---A----G-------------G-----GC-C---TA 5952
B.JM.05.05JM_KJ108 ..GA-GT--GG..............................CGGAATGATACCAATAGCACTGT-G-C-C--AT........................-AT......G-TT-A-G---A......A-AC-G-----A-----G------A-------C----C------- 5941
B.JP.05.DR6538 ..-GC-C-GAG............ACTAAT.........AATAGAACT..................-A--CC--T........................ACC......-CT-GTG--CCA......--T-G--A-CCA--G---------------G--G---C------- 6734
B.KR.07.07KYY4 ..-A--CC.........................................................-A------T........................AC-......GAG-AAG-----......---G-------A--G------------------G-T-C-----A- 6375
B.NL.00.671_00T36 ..-G-TCC-AT.......................................AATATTACTGGTTCC-A--A--AT........................A-T......-ATT--GA-CA-......AT-GC-A----A----GT-------------------C-----C- 6289
B.PE.07.502_2649_wg8 .......................................................................-A-........................A-T......-TGGGAGGG-C-......----------GA--G---------------------GC-...-AG 6158
B.PY.03.03PY_PSP0115 ..--C--A--T...................................................-M--A---Y-C-........................---......GA---A--G---......--C-WG-----A-------------------------C-----CA 5914
B.RU.11.11RU21n ..................................................................................................AAT......-AT-GT-GC--A......--AGGGTC---A--G-----------------C----C------- 6253
B.TH.07.AA040a_WG11 ..G---C--AG............GCC........................................................................TCT......--T-A---G-A-......--AGG---------G------------------G---C------- 6055
B.TT.01.01TT_CRC50069 ..-A--C-G-T............................................................-AT........................ATC......-CTGACGGG--A......-----------A---------------------G---C----G-- 5923
B.TW.94.TWCYS_LM49 ..............................................................--G-A-GA----........................AAT......-CCC-T-C----......-----------A---------------------G---C------- 6704
B.UA.01.01UAKV167 ..GTC-C--AT.....................ACCAATGGTACCATTACCAGTAATAGTACC----A-G---CT........................A-T......T-GGAATAC---......---GG------A--G-----T------------G---C------- 5980
B.US.11.ES38 ..------GT-............ACT.............................................GCT........................A-T......-ACTG--C--CA......ATAGGG-A---A--G-----T--------------T-C------- 6641
B.UY.02.02UY_TSU1290 ..-A-GT---T..............................AACAATAATAGTAATATTAAT-CC-A------TGGTCAGATGAGAGAATGCCCTAAAAAT......-AG-CTGC-GAT......AGTGGG-TTC----G-----------------G...-T-----A- 5953
B.VE.10.DEMB10VE001 ..GG------A..........................................ACCAATGTT-CA-A-G---CT........................AAC......-ATG-T-C---A......A-TG---AG--A--G-----T----------------C------- 6076
B.YE.02.02YE507 ..-G--CC-AT...........................AGTAGTATGAATAGTATTAATACC--G-A--A---T........................A-T......GAGGGA--GC--......---GG--A-A-A--G-----T--------T---G---C---TGT- 5953
C.AR.01.ARG4006 ..................................................ATTAGCRGAACT-T---C-A-GAT........................ACC......-TTC-TGATGAC......AT---G-----A--------T--T-----------G-C----GAA 5907
C.BR.07.DEMC07BR003 TT---CCA-A-...........................TGCACGAATGATATCCGTACTACTGC--AC----CT........................AA-......-AC-AC-GT-GT......ATT-GTAA---A--G-TG-GT--T-----------G-C----GAA 6102
C.BW.00.00BW07621 ..............................................................................................................-CC-ATG-T......ACT--T-CT--CTAT-----T--------------A-C----GAA 6060
C.CN.98.YNRL9840 .....................................................AGCAGTAATGG--CCTAC-AT........................ATT......-TCCAC-ATGA-......ACCT-CAAG--A--G-----T------------GCA-C----GTA 5899
C.CY.09.CY260 ......................................CACAATAATACAACCAGCAATAGT-C--C-GCCCC-........................ACT......-CT-CTG-C-GC......A-T-CG-T---A--------T--------------A-C----GAA 5972
C.ES.07.X2118_2 .............................................................................................................................A-T-CTAC---A--G-G---T------------GCA-C----GAA 6104
C.ET.02.02ET_288 ................................AATTCTAATGTTACCAGTAATCCTAATGTT-CC------TCT........................ACT......GATGCC-GT-AA......-TT-TT---C-A--G-----T--------------A-C----GAA 5957
C.GE.03.03GEMZ033 ...........................................................AGT-CC-A-GC--AA........................ATT......-AT-GT-CCTCC......-TAGGG-A---A--G-G---T------------G-G-C----GAA 5905
C.IL.98.98IS002 ...........................................................................................................CTC-ATGAT-CC......AT---TAAG--AG-------T--------------A-C----GAA 6053
C.IN.03.D24 .........................................TATAATGCTACCATCCATAATGC--C-GACCAG........................-CT......--TT-T-AC-AA......ACA-GG-A-C-A--G-G----------------G-A-C----GAA 6760
C.KE.00.KER2010 ......................................GCTACCAGCAATAGCACTAATGGG-CAG-C-A-GAT........................ACC......TACGA--ATGAC......AT--CGA----A--G-----T-------------CA-C----GAA 5920
C.MM.99.mIDU101_3 ................................AACAGTACTGGTAGAAATGTTAGCAGTAGT-G-G------AT........................--T......-CCTAC--TGG-......A-CT-CACT-----------T-------------CA-C----GTT 6087
C.MW.93.93MW_965 ........................................................AATAAT---G---C-GTT........................AAT......GTC-ATGAT-CC......AT-T-T-----A--------T--------------G-C----GAA 5915
C.SN.90.90SE_364 .................................................................-A--A-GC-........................ACC......--T-ATGAT-AC......CCT--T-----A--------T--------------A-C----GAA 5891
C.SO.89.89SM_145 ........................................................ATTACC-G-GT-G-C-AT........................-TT......-CC-GT-ATGAC......A-T--G-A---A--------T------------GCA-C----GAA 5942
C.TZ.02.CO178 ......................................GCTACCATTAGAGAGTATGTTGCCCT-GAACA--AT........................-CT......--CC-TGG--AT......T-T-GT-AT--A--------T------------G-A-C----GAA 5914
C.US.98.98US_MSC3018 ..............................................................................................................-CCTAC-AT......A-T-CTAAT--C--G-----T-------------CA-C----GAA 5863
C.UY.01.TRA3011 ..............................................................-GA-C--AA-A-........................AAC......CAC-CTGAT-AC......AT---G-----------G--T--TA----------G-C----GTA 5896
C.YE.02.02YE511 ........................................................AATGTT-CC-A-GA-GTT........................ACC......TTC-ATGAT-CC......AT--GG--G--A--------T--------------A-C----GAA 5905
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ..................................................GTTACTAACACA-----------T........................-CA......-AT--T-ATGAT......--T-TG-AG-TA--G-----T------------GCA-C----GTA 6072
C.ZM.02.02ZM108 ...................................ACCAGTAGTGTTAAAGAGAATACCACC--C-A-GC--T-........................TTT......-AC--A-C-GAA......ATA--GAA---A--G-GT--T------------G-A-C----GAA 6720
D.CD.83.ELI ...........................................................AATGGC-C--TGG-G........................AAC......-ATG-C-CT-CA......---G-GAA--GA--G------------------G-A-C----GTA 6252
D.CM.10.DEMD10CM009 ..................................................................................................A-CACCCAGTCGG-T-AC-CC......ACCG-CAC---C--G-G------------------A-C-----TG 6075
D.CY.06.CY163 .................................................................-A--AG-CT........................ACA......GTGGAC-AC-GC......AGC-T------CC-G------------------G-A-C-----TA 5914
D.KE.97.ML415_2 ..................................................AATGTCACTACT-CAGA-GC-GCT........................-CT......GATG-T-CCGAT......AGTG-CATT-GC-CG--G-C-A---G--CT-C-GATGC-G-C-CA 6182
D.KR.04.04KBH8 ..................................................................................................ACT......-TC-AC-AC-AC......AGC-CT--C--A--G------------------G-A-CT---GTG 6647
D.SN.90.SE365 ...............................................GCCACTAGTAACACC-T-----ACGT-........................ACT......G--CC---G---......-G---------A--GC-------T-----------A-C----GAA 6735
D.TD.99.MN011 .......................................................................GTT........................ACA......GTG-GT-AC-GC......AGCTT---------G--------------------A-C----GTA 5921
D.TZ.01.A280 ...............................................AACAGTGGGAATGGG-C--AC-CG-CT........................-AT......CCTCGCC-T--T......--A-----------G--------------------A-C----GAA 5919
D.UG.08.p191859 ...........................................................ATA---GCC-C-G-A........................ACT......GA---ATC-TCC......A-T-GCAC--GA--G-C------------------G-CT---GAA 6712
D.YE.02.02YE516 .......................................................................-CA........................-TA......GAC-AC-AC-GC......ACA-G--A------G------------------G-A-C----GTA 5908
D.ZA.90.R1 ...............................................TCCACCTCCTTCAGC-GCTCCG-G---........................ACC......-CC-CTGAG-A-......CCA-C-CT----G-GC-----------------G-AGCT---GTA 6067
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ..............................................................---TCC-C--AT........................-TC......-CCC---AGGAA......---CC----ACA---C-------TA----------G-C----GAA 5800
F1.AR.02.ARE933 .................................................................-CG-CA-A-........................AAC......-CCC--GCGGAT......---CC---G-CA---C-------T---------G-G-C----GAA 6004
F1.BE.93.VI850 ..............................................................................................................-GTCAGGAA......A--CC---G-CA--GC-------T-----------G-C----GAA 6035
F1.BR.07.07BR844 ..................................................GATTACAATAAT-GC-C--AA-A-........................AATAATGACTCCC---A-GAA......--TGT---G-CA--------T--T--------A--A-C----GAA 6512
F1.CY.08.CY222 ...........................................................GAAC-A--CTCCCAA........................A-C......TCCC--GAGGAA......---TC---G-CA---C-------T-----------G-C----GAA 5906
F1.ES.11.DEMF110ES001 ..................................................AATGCCACCAGTGGCTT--AC-AT........................A-C......-CCC-A-A-GAA......---TC---G-CA---C-------T-----------A-C----GAA 6057
F1.FI.93.FIN9363 ..................................................AATGACACTCTCTC-GACCAA---........................A-T......-CCC---AGGAA......--ACC---G-CA---C-------T-----------G-C----GAA 6051
F1.FR.96.96FR_MP411 ..................................................AGTAATGCCACT-CC-C--A-GA-........................ACC......--C-CCCCGGAA......---TC---G-CA---C-------T-----------G-C----GAA 5922
F1.RO.96.BCI_R07 ..........................CTGTCTGCTAACCAAAGCAGCCCCATTTCCCCCGCCCCC-CCCCA-A-........................-AC......-CCC---AGGAA......--C-C---G-CA---C-------------------A-C----GAA 6773
F1.RU.08.D88_845 ...............................................AATGGCAATAATAACTCC-CACAA-AT........................-AC......--CC-----GAA......--TC-G--G-CA---C--------A----------GTC----GAA 6187
F2.CM.10.DEMF210CM007 ........................................................AGTGCTGT--AC--C-CA........................-AA......GCTCCTCCC--A......--AGCTCCTCCC--G--------T-----T---GCA-C----GAG 6058
F2.CM.97.CM53657 ...............................................ATCACTAATGGGAAC-GC-CCCTGGAT........................AAC......-TC-CCC-GGAA......--AC----G--A-----------T-------------C----GAG 5911
G.BE.96.DRCBL .......................................................................--T........................ACT......C-G-AT--C-CT......---G-GTACAGA--G-C------------------G-C----GAA 6658
G.CM.10.DEMG10CM008 ..TA--C-GAT................................................GCC---G-GGAA-AA........................ATA......-ATGCC-ATGCC......AGTGGGATG--A--G--------T-----------G-C----GAA 6106
G.CN.08.GX_2084_08 ..-A-GCC---...................................................C-CG---C--AT........................-TC......-CCTGT-AT-AT......-CC-CCTCC--T-ACTTC------A---------CA-C----GAA 5958
G.CU.99.Cu74 ...........................................................AAC-GC-C-G-G--A........................AAT......T-CTCTG-GGAA......A-AGGT-A---A-----------------------A-C----GAG 6320
G.ES.09.X2634_2 ..-GC-C--GT.............................................ACAAAC--C-A--A-GTA........................AAC......-TC-CT-GTGA-......-GC---AAC--AC----------------------A-C----GAA 6211
G.GH.03.03GH175G ..-A-TG---T...........................AGAAAGCATCCCAATGGCACTGTGG--TAC-A----........................ACT......GTGGAT-AC-GT......AGCTGT-A-ATA-----------------------A-CT---GAA 6786
G.KE.93.HH8793_12_1 ..................................................................................................ACAGTAGCC-ACGAA-GCG--......AGTGCCCA---A-----------------------A-C---GGAA 6107
G.NG.09.09NG_SC62 ..GA-GCC--T.......................................TATATTGGGAACT-C-C--AG-C-........................AAC......TAT-CATGTGAA......--A--G-ACA-A---GT-------A----------A-C----GAA 5922
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B.FR.83.HXB2 ..ACTAATACC...................................................AATAGTAGTAGC........................GGG......AGAATGATAATG......GAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGCACAAGC 6716
Env .__T__N__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__S__S__S__.__.__.__.__.__.__.__.__G__.__.__R__M__I__M__.__.__E__K__G__E__I__K__N__C__S__F__N__I__S__T__S_
G.PT.x.PT3306 ..GTA-CC-G-....................................AATAGTACTAGTACAGGC-AC--C-CT........................-T-......--CCCTG-GG-T......-GC--TAA---AC----------------------A-C----GAA 6677
G.SE.93.SE6165_G6165 ..GGC--C-AA...........................AGAAATAATAGCACTGATAATAGC-C-GAA-CC-A-........................AAT......--C-CTG-GGAT......A-CCC------A---------------------G-A-C----GAA 6143
H.BE.93.VI991 ...............................................AATGTAACAAAAAGT----AC----CA........................-AT......-TC-AT---GGA......----T-CAG--ACA--G----------------G-A-CT---GC- 6100
H.BE.93.VI997 ..GA--C--A-.............................................AGTAGC-GC-C-GTC-AT........................-CC......-CT-GC-GTCCT......TCAGC-AAT--AT---C---T------------G-A-CT--TGTA 6027
H.CF.90.056 ..............................................................-CCTC--AC---........................ACT......--C-GT--GGA-......-CAGG---G--AC---C---T------------G-A-CT---GTA 6047
H.GB.00.00GBAC4001 ........................................................ACTAGC-------A---T........................A-T......GCC-GCC--GAA......-G-G--CAGA-AT---C----------------G-A-CT---GCA 6221
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ..-A--G---T.......................................GATAACAGTAAT-CC-C----CCT........................A-T......CCT-CT--C-CT......A-TCCTCTT-G---G--------------------A-C----GAA 5928
J.CM.04.04CMU11421 ..-A--G---A...........................AACAGCAGGACCACCCCCGCTAGTCCA-CC---GAT........................-CC......G-T-G-G---AC......ATC-GT-A-ATT--G--------T-----T--G--G-C---GGAA 6251
J.SE.93.SE9280_7887 ..-G------A.........................................................-C---T........................AAC......--T-GTG---GT......AGTCCT-ATATC--G-C------------------A-CT---GAA 6029
J.SE.94.SE9173_7022 ..-A--G---A...................................................G------A---T........................A-T......GC--GC-AC-AT......AGTCCT-A-ATC--G------------------G-A-CT---GAA 6036
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ..CG--CC-AT.......................................GCAAATAAGAACG---CC-A--T-........................AAT......GC--CTG-G-CA......TCA-CT-AC-----------T--------------A-C----GAA 5923
K.CM.96.96CM_MP535 ........................................................AATAGC-CC-A--A-GCA........................ACT......--C-CTG-GG-A......AGCCC--C---A--------T--------------A-C----GAA 5912
01_AE.AF.07.569M ..-AC-T--A-..........................................AACACGATC-C-GAC-AA-TA........................--AAATCTA-C---AGG--AT......ATA-C--AT--C-----G-----T-----T--C--G-C----GAA 5934
01_AE.CN.09.1119 ..-AGCTC-A-................................................GCG--C-CATCCTAT........................AAC......GA---AGG--AT......ATA-C--AG---G---G------T--C--T-----G-C----TTA 5953
01_AE.HK.04.HK001 ..T------A-.......................................ACAACCCAGAAT-TA-A---CTYG........................-TC......-C---AGG--AT......AT--C--AT--AG---G---T--T-----T-----G-C----GAA 6098
01_AE.JP.x.DR0492 CC-A-G--GG-..........................................AATAACATA-CC-A-GCCTCT........................AAC......-TG--AGG--AT......ATA-C--AT--AG---G------T-----T--G--G-C----GTA 6748
01_AE.TH.04.BKM ..-TC---GT-......................................................-CATCA---........................TCT......--C--AGG--AT......ATA-C--AT--AT---G------T-----T-----A-C----GAA 6674
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ..-AG-C---G..........................................AACATAAGCGCGGAAGA--A-........................A--......-T---AGG--AT......TTA-C--AT--AG----------T-----TG--G-G-C----GA- 6146
01_AE.TH.90.CM240 ..-A-GGC-GT.............................................AGCAAA-CC-A-GTCTCT........................AAC......-T---AGG--AT......ATA-C--AT--AG---G------TA----T-----G-C----GAA 6290
01_AE.VN.98.98VNND15 ..-A--G--AT..........................................GCTAATTTG-CC-A--TC-AT........................AAC......-C---AGG--AT......ATA-C--AT--AG---C------TA----T-----G-C----GAA 5980
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ..TGC--C-G-....................................AGTAGCCCCAACAAC-----CCTC-A-........................T-C......--CGA-TGC-GT......-G--G--AG--A--G------------------G-G-C----GAA 6105
02_AG.ES.06.P1261 ..-GC-GC-AT......................................................-AC-CAGA-........................ACA......GCCTCT--C-AA......--C-GGCCG--A-C----------------G----A-C----GTA 6154
02_AG.FR.91.DJ263 ..-A--GC-G-........................ACCTCTAACAGCAGCAATAGCAGCACCCC--TC-AC--G........................ACC......-T-GAT-GTGAC......AT-C---AG--A-----------------------G-C----GAA 6094
02_AG.GH.03.03GH181AG ..TA--G--AT..........................................ACCTCTCGCG-AGTC-AC-CA........................ACT......-T-TCTGA-GAA......AT------G--A-----------------------G-C----GTA 6751
02_AG.LR.x.POC44951 ..............................................................................................................C-T-ATGAC......AC-C---AG--A----G----------------G-G-C----GAA 6684
02_AG.NG.x.IBNG ..TAC-GC-A-.........................................................------........................AAC......CT--CT-GTGAC......AT---T--G--A-----------------------A-C----GAA 6237
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ..-GA--C-A-................................................................................................--T-A---T-AT......--AGTGCA---A--G--------------------G-C----GTA 5909
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ..-G---C---............................................................-C-........................AAC......-T-TCT-C-GAC......AT-C-------A---------------------G-G-C----GAA 5907
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ..GTCTC--A-................................................AGT-GC-CCG-ATCT........................A-T......GAGC-ACC-GAA......--TCC-----CA-----------T-----------G-C----GTA 5912
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..GT--C--GTACC....................................................................................AAT......-CT-GT-GC--A......A-A-TGATG--A--G-----------------C----C----GA- 5920
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ....................................................................-A---T........................ACC......-ATGGC-CTG--......ATT----A--GA------------------G----A-C----GAA 6071
05_DF.BE.x.VI1310 ...............................................TCCACTGCCAATTCC-CC-CC-ACTC-........................ACT......-CCC---A-GAA......----C---G-CAG--C-------T-----------G-CT---GAA 6110
06_cpx.AU.96.BFP90 ..-AC--A--A.....................TTAGGTAACAATAGTACTAATAGTACATTAGG--AC-A---T........................ACT......-T-G-AGATGAT......ATC-GCAAG--A-----------------------A-C----GAA 6782
07_BC.CN.98.98CN009 ........................................................AGTAATGG--CCT-C-AT........................-A-......-CCTGCCGTGA-......AGC-TGAAG--A--G-----T------------GCA-C----GTA 6044
08_BC.CN.06.nx2 ...........................................................ATT--GG---CCTA-........................AA-......-TCGAC-ATGA-......ACCTCCA-T-G---------T------------GCA-C----TTA 6641
09_cpx.GH.96.96GH2911 ..-AACCC-A-.......................................................................................ACC......-CG-GTGACGG-......AGTG---T-AGA--GC-------------------A-C----GAA 5915
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ..-A-G-C--TGTT...............................................................................................................-GTG-CCCCAGA--G-C-----------------CA-C----GAA 6089
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ..TG--C--AT..................GTAGAGAAGAATAATACTACTTTAGGGAATAGC--CT-C-C----........................AAT......--C-CTG-GGA-......-GCC---C---A--G-----T--------------A-C----GAA 6118
12_BF.AR.99.ARMA159 .........................................GCCAATAATGCCACTGCCAATGGC-C-CAA-A-........................AAC......-CCC--GAGGAA......---CC---G-CA---C-------T-----------G-C----GAA 6729
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ..............................................................-GC--C-TC-AT........................A-C......--C-CC---CA-......-G--G--A---A----------------AT-----G-C----G-A 6117
14_BG.ES.05.X1870 ..-A--C--AT...........................AATACTGATGTTAATAAGACTAAT-C--A--A-GAT........................ATA......-T-GGAGGG---......----G------A------------------------------GC- 6213
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..-------T-................................................................................................-AT-G--C---A......--AGG------A-----------T-----------A-C------- 6097
16_A2D.KR.97.97KR004 ..-TC-G--G-................................................................................................-CCCA--GCCCC......--T-GCAATA-C-CC-TG-----------TG-G-CT-C----GAA 6067
17_BF.AR.99.ARMA038 .....................................................GCCACCAAT-G--C-CAA-A-........................A-C......-CCC---AGGAA......---GC---G-CA---C-------T-----------G-C----GAA 5926
18_cpx.CU.99.CU76 ..GGA--C-A-.............................................ACTTRTGC---C-A---T........................A-C......-T--..............-CT-C--A---A--G---------------TT---A-C----GAA 6013
19_cpx.CU.99.CU7 ......................................................................................................................................C-C--G--------------------G-C----GAA 5875
20_BG.CU.99.Cu103 ...........................................................................................................--C-CTG-C-C-......TCT-GT-A---C-----C-T----------T----A-C----GAG 6165
21_A2D.KE.99.KER2003 ..............................................................-GCGAAG-G--T........................ACC......CA--AC--T-AC......C---C--TG--T--G--------------------A-C----GTG 5908
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..-T--CC-AT.......................................................................................A-T......TCTG-TGA-GAA......TTA---ACG--AG-G-C------T-----T-----G-C----GAA 5910
23_BG.CU.03.CB118 .....................................................ACCAGAAATTGC-C--C--CT........................AAT......G-C-CTG---AC......A-CTCT-C---T-----------------------A-C----GAG 6165
24_BG.ES.08.X2456_2 ..-GA----AT.................................CATGTAAACAGTGCCGGAG--G-M-C-GTA........................A-A......-TTGAC-GC-AT......-T--C--AT--T--G-CWW------------M---G-C---RGA- 6191
25_cpx.CM.02.1918LE ..-GC-CAGGA................................................AAT-CA-CA-AC-A-........................AAT......--C-CTG---AT......A-C-G--A---A-----------T---------G-A-C----GAA 5933
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ..-GA-C--G-.......................................................................................A-A......-ACCAT-CTGAC......ATA--CA-G--A--G-G------------------G-C----GTA 6704
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ........................................................AGGATTC--GAC----C-........................AAT......-CC-GT--CCAC......AC--C--AG--AC-------T--T---------G-A-CT---GCA 6709
28_BF.BR.99.BREPM12609 ..-------TG.......................................AATGCTACTAAT-CC-C-G---AT........................A-T......--TG--GA-GC-......AT-G-G-----A--G------------------G---C------- 6090
29_BF.BR.01.BREPM16704 ..-A-TTG-AT...........................GATGCTAGCACCCAAGCTCCTACT-CC-AG----AT........................A-T......--TTG-----AT......---G-G--------G------------------G-T-C------- 6134
31_BC.BR.04.04BR142 ...........................................................................................................CAC-ATGGT-CC......ATAGTG-----A--------T--TA----------G-C----GAA 6181
32_06A1.EE.01.EE0369 ..-A-GCA---....................................ATTAATGGTACTAGTG-GG-A-CC-AG........................AAT......-TC-CTG-G-AT......A-C----A---A--G-C----------------G-A-C----GAA 6372
33_01B.ID.07.JKT189_C ..-AA-GC-AT....................................AACACAGTCAATGTCTC----GAA-TA........................-CA......-ATT-AGG--AT......ATA-C--AG--AG---G------T-----T-----A-C----GAA 6032
34_01B.TH.99.OUR2478P ..-A-GTA--T............................................................-TA........................ACC......-ATGGCCC--AT......ATA-C--A---A----G------T-----T-----G-C----GAA 5909
35_AD.AF.07.169H ..--A----AT..........................................GACAGCAAC-CA-A--A-GA-........................A-C......-A---TGAGGAC......AT-GT------A-----------------------G-C----GAA 5931
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..-AC--CCA-.......................................................................................AAC......GTGTCT-AGGAC......AT-C-G--G--A----------------------CA-C----GT- 5919
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ....................................................CCCCAAGACC--CG-G--C-AG........................A-C......TT-GATGG-GGA......---G--AT---A----------------A------G-C----GAA 5910
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .................................................................-AA-CC-CT........................-AT......--C-CCC-GGAA......--------G-CA-----------TA----------G-C----GAA 6130
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ........................................................ACTAATGGC-C-CA--A-........................A-C......-CCT---AGGAA......--TCC-----CA---C-------T------TT---G-C----GAA 6196
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ..CAA--C-G-.......................................ACCCAGGGGGGAG--CAA-AC---........................ACT......GTTC---AGGAA......---CC-----CA---C-------T-----------G-C----GAA 6237
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .....................................................NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN........................NNN......NNNNNNNNNNNN......NNNNNNNNN--A---------------------G-T-C-TT-G-A 6250
43_02G.SA.03.J11223 ..-AG-CC-AT................................................................................................GTT-AATGTGAA......--TGTG---A-CT--------------------G-A-C----GAA 6232
44_BF.CL.00.CH80 ..................................................AATCACTCTGATGCC-C-GCCGC-........................A-C......-CCC---A-GAA......---CC---G-CC---C-------T-----------G-C----GAA 6167
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ..............................................................................................................-ACGGC-GT......-CTGTT-A------G-G------------------G-CT---GAA 6678
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ..............................................................G---C-CAA-AA........................--C......-TCC---GGGAA......---C----G-CA---C-------T-----------G-C----GAA 6140
47_BF.ES.08.P1942 ..................................................................................................AAT......GCT-GC--G-AT......A-T-GT-----A--G-----T----------------C---CCAA 6139
48_01B.MY.07.07MYKT021 ..-G-GGA-AT.............................................GGCAAC-TAGAC-CA-CA........................--C......-A---AGG--AT......AT--C--AT--AG---G------T-----T-----G-C----GT- 5927
49_cpx.GM.03.N26677 ..-ACTCC--A..............................GCCAATAACACCAATGACACC-CACCC-C----........................CCA......-C-GCC-CT-GC......TCTCCTAT------G--------T-----------A-CT---... 6158
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...............................................ACAAATAGCACAACCT----C-A-GT-........................TCT......G-C--AGG--AT......ATA-C--AT--AG---G-------A----T----CG-C----GAA 5922
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ..GACC-C-AT..........................................AAAAATAAA-C--T--CCTCT........................AAA......-C---AGG--AT......CTA-C--AT--AG---G------T-----T-G---G-C----GAA 6039
53_01B.MY.11.11FIR164 ..-A--TA-A-..........................................ACAACCATG----AC-CA-CT........................-CT......--C--AGG--AT......ATA-C--AT--AG----------TA----T-----G-C----GCA 6062
54_01B.MY.09.09MYSB023 ..GGC--G-A-.............................................ATAACC-C-GAC-CA-C-........................AAA......GTC--AGG--AT......ATA-C--AT--AG-------T--TA----T-----G-C----GTG 6124
55_01B.CN.10.HNCS102056 ..-A--CA--TGGAGGA.................................................................................CCT......GAC-CACC--AT......ATA-C--AT--AG-G-G------TA----T--C--G-C----GAG 6017
O.BE.87.ANT70 ..........................................................................................................................ACAA-TG--AACCTT--G--G--G--TGAG--T---G-A-C---TGTT 6730
O.CM.91.MVP5180 ...........................................................................................................-C-GGCC--T-AAATGAGACA-T-AAT-----G-G---T--TAG---T---G-A-CT---GT- 6738
O.CM.98.98CMA104 ..................................................................................................ACC......-AC-CA-C--CACACAACCCATC-CC---C--G---C-G--TAA---T---G-A-C----GTT 6192
O.FR.92.VAU ..-T--C----ACAAACAGTCCCTTAAACTCAAAC..........................................................................................A-T-C-AAG---G-G---C-G--TGAC--T---G-A-CT---GTG 6284
O.SN.99.99SE_MP1299 ..-A-T----AAACAATAGCTCCATA.................................................................................-AT-ATGAT-CCAGCAGTCCAG-GAACCTTG-G---C-G--TGAA--T---G-A-C----GTT 6780
O.US.10.LTNP .............................................................................................................................A-T-C-AC---C--G--------TGAG--T---GCA-C---TGTA 6633
O.US.97.97US08692A AC-ACTC---AAACGATAGCTCAATAAACCCTATAAGC.....................................................................-C-GA--ACCCTAACAGCATAG-GAACCCT--G-----T--TGAG--T---G-A-CT---GTT 6202
N.CM.02.DJO0131 ATGAG--AGAA.......................................AAACCAGGAAATGGG-CAGACCTA...................................................--AGC-A--C-C--G-----T-----A--------A-C---TGAA 6197
N.CM.04.04CM_1015_04 RG--AGT-GA-AATGGGGAATTAGATATA................................................................................................-GAT-CAA-C-A--G-----T--T--A------G-A-C---TGAG 6184
N.CM.06.U14842 GT-G-GGA--TAACAGTAGCAGTGAAAATGTGGCAAGGAATAGTGAGACAGGGACAACAAAT-GCCTAGACCTA...................................................--A--CA--C-A--G-----T--T--A------GCA-C---TGAG 6237
N.CM.95.YBF30 ................................GAAAGGAACAATACAAATATGACAACAAGAG-ACCAGAC-TA...................................................-GAT-CAA-C-A--G-----T-----A------GCA-C---TGAG 6309
N.CM.97.YBF106 AT-G--C----AATAGGACAGAGGATCTA................................................................................................--AG-CA--C-A--G-----T-----A--------A-C---TGAG 6276
N.FR.11.N1_FR_2011 GC--A-TA-ATAACACAAGTATAATA...................................................................................................C-AGTTAA-C-A--G-----T-----A--T--GGCA-C---TGAG 6088
P.CM.06.U14788 ..........................GACTGTACTAATAACTCCTCCAGGGTTAATAACAGC-CCGAC--C-C-........................AAC......-CC-GC-A--CC......A-TCC-TT---AT--TTTC-G---AG---T----CA-C-----TA 6229
P.FR.09.RBF168 .........................................GCTAGCTGTAATAATAACAGT-GCTCCTC-GTG........................AAT......-KC-CCGCCGAC......A-TCC-TT---TC--TTT--G---AG---T----CA-C----GTA 6775
CPZ.CD.06.BF1167 GA-A----G-AACAAAAAATAATACAAGTCTAGAAGAT.....................................................................-A---A-A--GCAATCTTACA-GTCT---A--GT-TG-A----T---T---CAA-CT---GAA 6832
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .................................................................TCCT-C-CT........................AAC......TCT-CTGACGAT......CGCTTG-----C--G-G---T--TAGC--T---G---CA--TGAA 6249
CPZ.GA.88.GAB1 ..................................................................................................AAAAACCTA-C--ACCAG-CATCTTCTCC-CCTCTC--A--G--------T--A--T---G-G-CA---GAA 6777
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 CAC-ACCA--AACGTCAACTAGCACAACAGAACCACCAACATCAAAGACC................................................ACA......GTG-AT-CGTCAGAGATA--AG-TTATA--G-GCTT--T---AGC--T---CAA-CA--TGAG 6378
CPZ.US.85.US_Marilyn ..................................................................................................A-T......--TGCTG---AT......ACT-CT-ATATA--G-G------T-----T-----A-CT--TGAA 6766
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B.FR.83.HXB2 ATAAGAGGTAAGGTGCAGAAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAAT............GAT......................................................ACTACCAGC.........TATAAGTTGACAAGTTG 6811
Env _I__R__G__K__V__Q__K__E__Y__A__F__F__Y__K__L__D__I__I__P__I__D__N__.__.__.__.__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__T__S__.__.__.__Y__K__L__T__S__C
A1.AU.03.PS1044_Day0 C------A----AAA------AT----T--C---------G-------G--G-------T-G----...............................................................AATAGTGA--GTGAG.........----TA--A-T--A--- 6052
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 C------A----AAA------ATGC-----C---------G-AC----G--G---A---T-GA-G-.........................................................AATAGTAGTGAA-GATAT-AG.........----GAC-A-T--A--- 6017
A1.ES.06.X2110 C----G-A----CAAA------TG-T-T--C-C---------------G--G--T----TA-----..................................................................AGT-G--GTCAG.........----GA--A-T--A--- 6046
A1.IT.02.60000 C------A----ACAA-A--G-T----T--C--------------------G------C--G--G-......................................................AATAGTAGTAATAGT-G-GAAGAG.........----GA--A-T--A--- 6849
A1.KE.06.06KECst_001 C----G-A----AAA-----G-T-------C---------G-------G--G---A---TA-----....................................GATACACAAAGTACTAATGGTACAAGTGATGGT--AGGTGAG.........----GA--A-T--A--- 6059
A1.RU.11.11RU6950 C------A---AAA-A-A----T----T--C---------G----------G--T---CT-G--G-...............................................................AATGAT-G-GAGCAG.........----GAC-A-TT-A--- 6356
A1.RW.07.pR463F T----G-A--G-AGA-G----ATG---T--C----C----GG---------G-G-----TA----A.........................................................AGTAGGGAAAAT-A--GTGAG.........----GA--A-T--A--- 6811
A1.SE.95.SE8538 C----G-A----AGA-------T-AC-T--C-----------------G--G-------T-GGGGG.........................................................AATGATACTAAT-G---TCAG.........----G---A-T--A--- 6037
A1.TZ.01.A341 C----G-A---AAAA--AC---TT---T--C---------G---A------GA-AAG--TA---G-............................................................AGTAACAAT-A--GTGAG.........----GA---GT--A--- 6003
A1.UA.01.01UADN139 C------A---A-A-A-A----T-C--T--C--------------------G--T---CT-G--G-...............................................................AATGAT-G-GGGGAG.........----GAC-A-T--A--- 6022
A1.UG.07.p191845 T----G-A-----AAA------T----T--C----------G------G--G--AA---------G..................................................................AAT-AG-GTGA-.........----TA--A-T--A--- 6880
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------A----AG---A----C-------C-------------A---G--G---A---T------..................................................................AAT-G--GTGAG.........----TAC-A-T--A--- 6267
A2.CD.97.97CDKTB48 C---A--A---AACA-------TC---T--C-G------G--------G--G---T-C-TA---GA............AG-AAGAATAGT..........................................AGTTA--GT-CT.........----GAC-A-T------ 6139
A2.CM.01.01CM_1445MV C---A--A----ACA---G---TC---T--C-G--------G---------G---A---TA---G-............ACGGACAATGTTACGCAGCAA...........................AACAATGAT--GCAGCCG.........----GAC-A-T-C---- 6004
A2.CY.94.94CY017_41 C------A----ACA--A----TT---T--C-G-------G-------G--G---A-C-T---G-A............AG-GAAAATAAGAATACATCAGGT..............................AGT-A---TCTG.........----GAC-A-T--A--- 6192
B.AR.04.04AR143170 ---G--AAAC-----AG--GG---------------A----G------G--G--------A-----............---......................................................-AC--A---.........----T-----T------ 5993
B.AU.04.PS1038_Day174 -------A----TAT----------T----C--------------------GC-------A--GR-............---......................................................-A---T--T.........----G-----T------ 6027
B.BO.09.DEMB09BO001 ----A-------ACA----G----CG-----A-----C----------G--G--------------............A--GGTAATAATGCTAAC.......................................-A---A---.........----G-C-A-T-CA--- 6173
B.BR.06.06BR1119 ---G--AA--------GA-------T---T--C---A---GG---------G-----------G--............-G-......................................................-A-T-A---.........--C-T-----G------ 6215
B.CA.07.502_1191_03 --G-----------T-G-------C-G---C-----C---GC---------G--------A-GG--............--GGATAATAACAAT.......................................ACC-A-G---CA.........----T-----G------ 6273
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -------AC--ATG---T------------C----------G------G----G------------............---......................................................-A-G-A---.........----CT----T--A--- 6042
B.CN.10.DEMB10CN002 -C-G--AA------AG------G-C-G---C-----------------G--GA--A----A-----............A--GCTAATACAAGT..........................................TA-G-A-AT.........---GT---A---CA--- 6199
B.CO.01.PCM001 ---G--A-------A...C-----AC----C---------G-------G--GA------------G............A--......................................................GA--G---A.........----G-----T-CA--- 5997
B.CU.99.Cu19 -------A--G------AG-----------C-----------------G--G--------------............A-AGATAGTAGTAGTAATAATATC.................................-GC-RG---.........-T--G-----T-CA--- 6387
B.CY.09.CY266 -----C-A---AAAA--------T------C-----------------T--G---A-------G--............--GAAT...................................................-A--GT---.........----G-----T------ 6024
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---CA--A----AA-------A--------C---------G----------G--------------............---AATGCCAGTTATGGT.......................................-A------T.........----G-----T--A--- 6090
B.DK.07.PMVL_011 -------A------A-----G----C----C-----------TC----G--G--------A-AG--............---AATAATGAGAATAATAGTACCAATGGGGATGATAATAGTAGCAGCAAGAAAACT-A------A.........----G-----T------ 6247
B.DO.05.05DO_160884 GG-G-CA---G-AGA---------------C-G--------C------G----------GA--G--............-C-GATAATAATGAT..........................................-A---T---.........----GA----T-CA--- 6003
B.ES.09.P2149_3 GG-G--A-----AG----------------C-----A--G-T------T--G--GGG-GTAGCG--........................................................................--TG-T.........----G-----T-CA--- 6233
B.FR.08.DEMB08FR002 C------AC---A------C-----T----C---------G-------G--G-----T--------............AG-AGT...................................................-G---T--T.........----G-----T--A--- 6214
B.GE.03.03GEMZ004 -----G-A----A-----------------C-C-------C-G--------G----------A---............---......................................................-A--GT---.........----GA----T--A--- 6015
B.HT.05.05HT_129389 -CT-A--A-------------A-C------C----C----C-------T--G--------A-G--G............--GAAT......................................................-AT---.........----GA----------- 6047
B.JM.05.05JM_KJ108 -C--AT-AG------...----G-A-----A-----G---C-------G--G---A-GC--G-G-G............A--......................................................-A--AT---.........----GA----T------ 6033
B.JP.05.DR6538 C------A----A-TACA------------C---------G--C----G--G-----------C-G............AC-AATAATACATATAATAATACA.................................TA--GT-CA.........----G---A-T-CA--- 6850
B.KR.07.07KYY4 ---G--AA-------A--------CG---TA-----G-----------G--G-G-A------GG--............A--GGT...................................................-----A---.........----TA----G-CA--- 6473
B.NL.00.671_00T36 ----A-AA----AGA----G-----T----C-G--GAG-------------G--------------............---......................................................-G-TAT--T.........----T-----T--A--- 6384
B.PE.07.502_2649_wg8 TC--A--A----.........-G-CG----A-----G-----G-----G--G--AA----A--GG-............AG-AGTGATAATGAT..........................................-G-G-T-T-.........----G-----T------ 6256
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------A---A------------------C-----------------G--G---------GGG-A............---AATAGT................................................-A---T--T.........----G-----T------ 6015
B.RU.11.11RU21n --G-A-AAGGGA---A-A------------C-C--------T--G---G--G---A----------............A--GAT...................................................----GT---.........----G-----T------ 6351
B.TH.07.AA040a_WG11 ----A--A----A-A...-----C------C-----------TA----G------A-C----GG-A............A--......................................................-AG------.........----G-----T--A--- 6147
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------AC---A-A--A---------T--C-----------------G--G---A-------G--............A--AATAATAATACTAAT.......................................-G--GTTA-.........----GA----T--A--- 6033
B.TW.94.TWCYS_LM49 C-----AA-----------------------C--------G-------T--G---A--C----G-A............A--......................................................-G---T---.........----GA----T------ 6799
B.UA.01.01UAKV167 ---G--AA-G-AA--A--G----T------C----------G----------AGT-----A-G---............---......................................................-A---A---.........----TA----T--A--- 6075
B.US.11.ES38 TC-GA---A-----A------A-G-------C---------C----------G--A------AG--............---AATACTTCTACTAATAAT....................................TGG-AT---.........----G-----T------ 6754
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---G-GAA---AAG-A-A------------C----------T------G--G-G-A----------............---AAGGATAATGGT..........................................-G---A---.........----T-----G------ 6060
B.VE.10.DEMB10VE001 -------A----A-A--A-GG--------------C-----C--A------G--T-----------............---AGTAATAGTACA..........................................TA--AGGCA.........----G-----T------ 6183
B.YE.02.02YE507 -------A---A---AC-------C-----C---------G-------G--G---------GA--C............AG-......................................................-A---T--T.........----G-----T--A--- 6048
C.AR.01.ARG4006 C------A----CAAA----G-T-C-----C---------G-------R--G-----C-TA-----..............................GAGAAT..............................GAT-G--GTGAT.........----GA----T--A--- 6008
C.BR.07.DEMC07BR003 G------A----AAAG----G-T-A-----C--------------------G-----C-TA---T-............AG-TCGGGTAATAATAATAGCTCTGATGATAATAACAGT...............TCTGG--AATAT.........----G---A-T--A--- 6236
C.BW.00.00BW07621 C------A----AGAA--------------C---------G---G------G---A-C-T-GGG-G...........................AATAATGCC..............................AATT-C-GTGAG.........----GA--A-T--A--- 6164
C.CN.98.YNRL9840 G--GA--A--G-AA--------TGC-----C---------G----------G-----C-T---G-G......AACAACTC-AGTGAGAAATCTAGTGAA.................................AACT---GTGAGTAT......----GA--A-T--A--- 6024
C.CY.09.CY260 C------A-----AAA--------------C---------GG---------G--GA-C-T-GA-GC..................................................................AAT-G--GTGAG.........----GA--A-T--AC-- 6067
C.ES.07.X2118_2 G------A----AAA----G--T------CAC-------------------G-----C-TA--G-C..................AAATCTCAGGGGAATAAC..............................GAAT-CCAGGAG.........----GA--A-T------ 6217
C.ET.02.02ET_288 G------A----AACA------C-------C----C---CG----------G-----C-TAC----..............................GATAAC..............................AGCT--GATGAG.........----GA--A-T--A--- 6058
C.GE.03.03GEMZ033 T------A-----AAA-----C-------GC--------------------------C-T-----G......GGGAATAGCAATGCTAACCAGGGGAATGAC..............................ACTT--GGTGAA.........----GA--A-T--A--- 6030
C.IL.98.98IS002 -------A----AAAA----T---------C---------G----------G-----C-TA--GGG...........................GAAAATGAC..............................AACT-C...--T.........----GA--A-T--A--- 6154
C.IN.03.D24 C------A----AA-A-ATC---G------C-----------A--------G-----C-TA-GG-G......GAGAAGA-GAATAACTCTAGTGAGAATAAT..............................TCT-G-GGACAT.........----GA--A-T--A--- 6885
C.KE.00.KER2010 -------A----CA--------T----T--C--------------------G--T--C-T--G---..............................GGTAAT..............................AAT-G--GT-CG.........----GA--A-T--AC-- 6021
C.MM.99.mIDU101_3 T---A--A--G-AA----TC--TG------C---------G----------G-----C-TA--G-G..................AAGAAATCTAGTGAAAAC..............................TCT-G-GAGTAT.........----GA--A-T--A--- 6200
C.MW.93.93MW_965 T------A----AAAA--C---T-------C--------------------G--T--C-TA--G-G...........................AATAGTAAC..............................AACT---GTGAA.........----GA--A-T--A--- 6019
C.SN.90.90SE_364 C------A----AGAAG---T---------C---------G----------G-----C-TAG-GGG......AGTAAAA-CAGTTCCAAT.............................................T-C-GTGAG.........----GA--A-T--A--- 6001
C.SO.89.89SM_145 T----T-A----AAA-------TG------C---------G----------G-----C-TA--G-G...........................GGTGAAAAC..............................AACT---GG-AG.........----GA--A-T--A--- 6046
C.TZ.02.CO178 C---AG-A----ACAA---G--TGC-----C-C------TT----------GA----C-TA--G-G..................AAGGAGGACAAGGATGCC..............................AACTT---T-CA.........----GA--A-T--A--- 6027
C.US.98.98US_MSC3018 C------A----AAA---C---TG-----TC--------------------G-----C-TA--GG-.................................GAC..............................AACT---GTGAG.........----GA--A-T--A--- 5961
C.UY.01.TRA3011 C------A----AAAG----G-T-C-----C--------------------G-G---C-T---GG-.................................AAC..............................ACTT-A-GT-AT.........----GA--A-T--A--- 5994
C.YE.02.02YE511 -----G-A----AGAA--C-G-----C---C---------GG---------G-G---C-T---GGA...........................AAAGAAGAG..............................AACC-C-GTGAG.........----GA--A-T--A--- 6009
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ------------ACA-----T--G------C-----------AC----G--G-----C-TA--G-G..................................................................AATG---GTGAG.........----TA--A-T--AC-- 6167
C.ZM.02.02ZM108 C------A----AAAA--C-G---------C---------G---------------TC-TA---GG......GATGAGA--ACTAGTGATAATAGTACTGAG..............................ACTC-C-AAGAG.........----GA--A-T--A--- 6845
D.CD.83.ELI C---A--A----AA----C---T-------C---------G----------G----------C---............---AGTAGTACC..........................................AAT-G-----AT.........----G---A-T--A--- 6359
D.CM.10.DEMD10CM009 T--CA--A----AA-------A--------C-C---------A-G---C-GG--GA-----G---G..................................................................AAT-G---T-AG.........----G---A-T--A--- 6170
D.CY.06.CY163 T-----AA----AA-A--C---T-C----CC---------G------CG--G--AA--------G-............C-GAATAATAGGGCTAATCAG.................................AGT-A-GGT-CT.........----G---A-T--A--- 6030
D.KE.97.ML415_2 GA-G-GAA----AG-G--CC--G-GT----CC-C---C-G-T----T-GCGGCG---C-G-T----............-G-AATAAT.............................................AAT---G-TGC-.........-T-TGT--A-T--A-G- 6286
D.KR.04.04KBH8 G----G-A----AA-A--C-----------C---------G----------G-------G------..................................................................GAT-A------T.........----GA--A-T--AC-- 6742
D.SN.90.SE365 ------AA---AAGA-----T-T----T--C-----------------T--G---------GC---............AG-AATAAGAATAGCACC....................................AATTA------T.........----GA--A-T-CA--- 6848
D.TD.99.MN011 G----G-A----AA-A--C-----------C---------G----------G--GA---G-G-G--............A--GAG................................................ACA-G-GGA-CT.........----GA--A-T--A--- 6022
D.TZ.01.A280 -------A----AGAA--C---T-C-A---C-----------------G-GG-------------A............A-GAAT...................................................-A--AT--T.........----CA--A-TGCA--- 6017
D.UG.08.p191859 T---A--A----CAAA------T-AC-T--C-----------------G-GG------------CA............--AAATAATAATAATAGT....................................AGCTAC-AT---.........----GA--A-T--A--- 6825
D.YE.02.02YE516 G----G-A----CAAA--C----------G--G------------------G--G----G------........................................................................-GT-CT.........----GA--A-T--A--- 5997
D.ZA.90.R1 G------A----AGAA--G---C--C---GC---------G--C-------G----------CC-G............---AATAAAAATGGT.......................................AAT-AG----CT.........----G---A-T--A--- 6177
F1.AO.06.AO_06_ANG125 G------A----AA-A---GT-T--C----C---------G----------G---A---CA---G-..................................................................ACA-AG-ATGAA.........----G-C-A-T--A--- 5895
F1.AR.02.ARE933 G------A----AA--T-----T-C-C---A---------G----------G-------CAG-GGC............AG-AATGACAAT.............................................-G--GT-CA.........--C-G-C-A-T--A--- 6108
F1.BE.93.VI850 G------A----AA--T----TT--C---GC---------GG---------G---------GC---............A-CAAT...................................................-GC-GTGAA.........----G-C-A-T--A--- 6133
F1.BR.07.07BR844 G------A----ACTAGAG---C-GCG---C----------T-C-------G-----C-CA-C--G............AG-GAGAATAGTAGC..........................................TA--GA-CA.........--C-G-C-A-T-CA--- 6619
F1.CY.08.CY222 G------AC---AA--TA----T-C-----C---------G----------G-------CA---G-............AG-GATAACGAG.............................................-GC-GTGAG.........--C-G-C-A-T--A--- 6010
F1.ES.11.DEMF110ES001 G------A----CAT-------T--T----C--------------------G--T----TA----C.....................................................................-GA-GTGAA.........--C-G---A-T--A--- 6149
F1.FI.93.FIN9363 G--GA--A----AA--------T-C----GC---------G----------GA------CAGC---............A--AATAGC................................................-GGGAAGAA.........----G-C-A-T--C--- 6152
F1.FR.96.96FR_MP411 G---A--AC---AA--T--G--T-A-----C-C--------------------------CA----C............AGCAGT...................................................-G--GTGA-.........----G-C-A-T--A--- 6020
F1.RO.96.BCI_R07 G--G---AC---AA--TA-G--C-C-G---C--------------------G-----C-CAGC---............AC-AATGGGCCACTCAACAAT.................................ACT-G-GGGGAA.........----G-C-A-T-CA--- 6889
F1.RU.08.D88_845 G---A--A----ACAA--C--ATGCG-A--C---------GC---------GA--T---CA-C--A............C-AAGTAAARACAATAGAACT....................................-R--AAGAG.........----TA--A-G------ 6300
F2.CM.10.DEMF210CM007 G---A--A---AAA-A-------------GC---------G-------G--G-----C-CA--GCC............A--GCCAAT................................................-G---TGAA.........----G---A-T--A--- 6159
F2.CM.97.CM53657 ----AC-A--TTAA-A-A-------C----A---------GG------G--G-------CA-----..................................................................AGT----GTGAA.........----G-C-ACT------ 6006
G.BE.96.DRCBL C-G----A----AA-A--GC------C--GC----C----G-AC----G--G-------TA--G-G............ATGAATAATGAAAATAATGGT.................................ACA-A--GT-CATGG......----G-C------A--- 6777
G.CM.10.DEMG10CM008 -------A----AA-G---C-A--------C----C----G-------G--G-------TA--GG-..................................................................AAT-A--GT-CT.........----GAC-A-T--A--- 6201
G.CN.08.GX_2084_08 -----G-A--GACA-A--------------C----C------------G-GG-------T------............A--ACAAATAATAAT.......................................AGT--A-GT-AT.........----G---A-T--A--- 6068
G.CU.99.Cu74 ----AG-A---AAA-A-AC----------GC----C----G----------G-G-----TA--G--............A--AGAGATAATAGTACAGTT.................................AGT-A--GT---CCAGAAAAC----G-C-A-T--A--- 6445
G.ES.09.X2634_2 ---CA--A----AA-A-A-----------GC----C----G-------G-GT-------T--G-G-............A--GCAAATAGTAGTAGT....................................AATTA--GT-AT.........----G-C-A-T--A--- 6324
G.GH.03.03GH175G C------AC--AAGTA-------G--C--GC-C--C----GG-C----G--G-------T---GG-............A--GATAATAGT..........................................ACTTA--GTGAT.........----G-C-A-T--A--- 6893
G.KE.93.HH8793_12_1 -------A--GAAA-AG---------C--GC----C----G-------G----------TA--G--............---AGTAGTAATAGTACAGGT.................................AATTA--GT-AT.........----G-C-A-T--A--- 6223
G.NG.09.09NG_SC62 -------A--GAAGAA--------C----GC---------G-------G-G--------T------...............................................................AACAAT-G--GTGAG.........----G-C-A-T--A--- 6020
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B.FR.83.HXB2 ATAAGAGGTAAGGTGCAGAAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAAT............GAT......................................................ACTACCAGC.........TATAAGTTGACAAGTTG 6811
Env _I__R__G__K__V__Q__K__E__Y__A__F__F__Y__K__L__D__I__I__P__I__D__N__.__.__.__.__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__T__S__.__.__.__Y__K__L__T__S__C
G.PT.x.PT3306 T-G----A----CA-A--C-------C--GC----C------------G--GA--A---TAG-G--............-G-...................................................AGT-A--AT--T.........----G-C-A-T--A--- 6775
G.SE.93.SE6165_G6165 -------A----AAAA----------C--G-----C----G-------G--G-------TA-----.....................................................................G-A--T-AT.........----G-C-A---CA--- 6235
H.BE.93.VI991 -------A----AAC-----G-T-C-----C-C-------G-GC---C---G---AG--T---G-A............-G-GAAAGAAATAAA.......................................AGTGA--ATCAT.........----G-C-A-T--A--- 6210
H.BE.93.VI997 -------A----CA-----G--T-C-----C-C-------G-------G--G-G-----T---G-G............AC-AGTAATAATAATAATAGT.................................AAT-G---T-AG.........--C-G-C-A-T--A--- 6143
H.CF.90.056 C------A----CA--------T-C-----C-C-------G-------G--G-------T-----C..................................................................AAT-G---TCAG.........----G-C-A-T--A--- 6142
H.GB.00.00GBAC4001 -----G-A--G-AA-A------T-C-G---C-C-------G-A-----G--G-------TA--G--............--AGATTATAATGGGACTAATGGG...........................ACTAAC-GG--TCTG.........----G-C-A-T--A--- 6343
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---G---A--G-AG-A----------C--GC----C-------AA---G--G--T----T------..................................................................AGT-A--GT--T.........----TTC-A-T--A--- 6023
J.CM.04.04CMU11421 -------A---AACAAG--G----------C----C----G--AA------G-------TAG-GGC............AGACCT...................................................-A-GAT--T.........----TT--A-T--AC-- 6349
J.SE.93.SE9280_7887 ------AA---AAG-A--C----G--C--GC----C----G--AA---G--G-------T----G-..................................................................AAC-A--AA-AT.........----TTC-A-T--AC-- 6124
J.SE.94.SE9173_7022 ------AA---AAG-A--C-------C--GC----C----G--AA---G--G-------TA---G-..................................................................GAC-A--AA--T.........----TTC-A-T--AC-- 6131
K.CD.97.97ZR_EQTB11 C---A--A----AAAA---G--TG-C----C----C-----G---------G-G-A----A-GC-A............TC-GAAATTAATCAA.......................................TCTGAAT-TGAA.........G---G-C-A-T--A--- 6033
K.CM.96.96CM_MP535 ----A--A----AA-A-A--G----C----C----C----G-------G--C-G---C-TA--GGC............--GGGTAATAACAGT..........................................-G---TGAA.........--C-G-C-A-T--A--- 6019
01_AE.AF.07.569M C------A----AA-A----G-CT------C----------G---------G--T----T--A--G..................................................................AAT--A-GTGAG.........----G---A-T--A--- 6029
01_AE.CN.09.1119 C-GTC--A----AA------G-TCC-----C----------G---------G-------TA-GG--...................................................AATCAGAGTAGTGAGTCT-G-GGTGAG.........----G---A-T--A--- 6063
01_AE.HK.04.HK001 C---C--A----CA------G-TC------C----------G---------G--GA---TA-----........................................................................-GT-CG.........----G---A-TT-A--- 6187
01_AE.JP.x.DR0492 C------A----AA-A---CG-TCC-----C----------G---------G---A---TA-AGG-................................................AATAAGAATAGAAATAGTAAT-T--GTCAG.........----G---A-T--A--- 6861
01_AE.TH.04.BKM C------A----AAA-----G-TCC-----C----------G---------G----T--T--A---...................................................AACAATAGTAGTAACAAT-G--GTGAG.........----G---A-T--A--- 6784
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 T---A--A----ACA--------TC-----C----------G---------G--AA-----GA-G-............................................................AGTAATAAT-G--GAGAG.........----G---A-T--A--- 6247
01_AE.TH.90.CM240 C---C--A----AA------G-TCC-----C-C--------G---------G---A---T--AG--............................................................AAGAAGACT-G--GTGAG.........----G---A-T--A--- 6391
01_AE.VN.98.98VNND15 C---A--A----CA------G-TCC-----C----------G---------G-------TC-----.........................................................AGTAATAATAGT-G--GTGAG.........----G---A-T--A--- 6084
02_AG.CM.08.DE00208CM001 C------A----ACAA----G-TGC--T--C---------G-G--------G-----C-TA--G--ATAGCACCACCTA--GAAACAAAT.....................AGCAGTACAGGGAGCAGTACAAAT-AA-AT-CT.........---GGA--A-T--AC-- 6245
02_AG.ES.06.P1261 C------A----AAAG-----ATGGC----C-----------TC----G--G---A---TA----G...............................................................ACTGAT-A--GTTCT.........----G---A-T--A--- 6252
02_AG.FR.91.DJ263 C------A----AAA-------TG-C----C---------G-------G--G---A---TA--G-A...............................................................AGTGGC-A--GTCAA.........----G---A-TC-A--- 6192
02_AG.GH.03.03GH181AG T------A----ACA------ATG-C----C-----------------G--G---A---G-GA---..................................................................GAT-G--GTCAG.........--C-TA--A-T--A--- 6846
02_AG.LR.x.POC44951 T------A----AAA-------TG------C---------GG------G--G---AG--CA-----...................................................AGTAAAGGTAGTAAAAATGA--GTCAG.........----G-C-AGT--A--- 6794
02_AG.NG.x.IBNG G------A----AAAA----GATGC-----C---------G-------G--G---A---TA--G-A...............................................................AATAATGG--GTCAG.........----G---A-T--A--- 6335
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 T---A--A---AAAAA----GATGGCG---C-----------A--------G-------T-----A..................................................................AATG----TTAT.........----G---A-T--A--- 6004
02_AG.US.06.502_2696_FL01 C------A----AAA-------CG------C-G---------------G--G---A---TA--G-A..................................................................AAT-A--GTGAA.........----G---A-T--A--- 6002
02_AG.UZ.02.02UZ0683 G------A--G-AAA------ATG-C----C---------G-------G--G----C--TAT-G--...................................................GGACAAAACAGTAGTCAG-AC-GT---.........----G---A-T--A--- 6022
03_AB.RU.97.KAL153_2 C-G----A---A---A-A------------C-C---------------G--G---A----------........................................................................GAT---.........----G-----T------ 6009
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----G-A----AA-A-------------GC----C----G-A--------G-G-----TA--GC-AGAGTGCCAATTA--GGTAGTAATAGG.................................AATAATAGT--AGAAGAG.........----T---A-T--A--- 6199
05_DF.BE.x.VI1310 G---AT-AC--AAA--T-----T-C-----C-C-------G----------G-------CAG--GC............---GACAGT.............................................AGC-A--G---T.........----G-C-A-T--A--- 6214
06_cpx.AU.96.BFP90 -------A----ACAA-------------GC----C----G--C-------G-------T-GGG--............---AGT................................................AAT-A--GTGAT.........----GA--A-T--A--- 6883
07_BC.CN.98.98CN009 G------A----AA-----C--TG------C---------G----------G-----T-TAC---G..................AAGAACTCTAGTGGG..............................AACTCT-G-GAGCAT.........----GA--A-T--A--- 6157
08_BC.CN.06.nx2 T--GA--A----AAAG--GC--TG------C---------G----------G-----C-TA--G--............---AAGAACTCTAGTAAC....................................TCT-G-GAGTAT.........----GA--A-T--A--- 6754
09_cpx.GH.96.96GH2911 T------A---ACAC-------T----T--C---------G-TC-------G--T----CA--GCA..................................................................AGT-A--ATGAG.........----GAC-A-T--A--- 6010
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 G---A--A----AA-A--C-----------C-----------------G-GG---A-----G-G--..................................................................AGT-A-------.........----GA--A-T--A--- 6184
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------A----CA-A--C----------GC----C------------G--G-----C-CA--G--............A--GAT...................................................-A---A--T.........----G-C-A-T--A--- 6216
12_BF.AR.99.ARMA159 -------A---ACA--T-----T-C-----C---------G----------G-G-----C-G----..................................................................GGC-G-GAA-CA.........--C-G-C-A-T--A--- 6824
13_cpx.CM.96.96CM_1849 G--G-C-A--G-AGA-------T---CT--C----C----G-G--------GA------T--GGGA............A--AGTAATAGTGGTAATAGT.................................AGT-G--GTGAA.........----GA--A-T------ 6233
14_BG.ES.05.X1870 C------A---AA-AA--------------C---------GC----------C--A---G--C---........................................................................GAT---.........----G------------ 6302
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------AC------A...-----C------C-------C-GC------G--GA-G-----------........................................................................------.........----G-----G--AG-- 6183
16_A2D.KR.97.97KR004 C------A----AAA-------TCC-A---C-A------G-----------G---A-C-TA---G-............AG-GACAGTAATGATACA....................................CTG-A--GGCAG.........----GAC-A-T-CA--- 6180
17_BF.AR.99.ARMA038 G----G-A----CA--TA----T-C-----C---------G----------G-------CA--GG-............AG-AATGGCAGT.............................................GGAGGAGAA.........----G-C-A-T--A--- 6030
18_cpx.CU.99.CU76 G------AW---CA-A--C----------GC----C---WWW--A------G--T------TGGGG.............--RGTAATAGT..........................................AATTA--GTGAT.........----G---A-T--A--- 6119
19_cpx.CU.99.CU7 C------AC---AAA--AC--AT----T--C----C-----G---------G-------T-G-G--..........................................................................................---A-A-T--A--- 5955
20_BG.CU.99.Cu103 ----AG-A--GAAA-A--C----G--C--GC----C----G-------G--G-G-----TA--G--............A-GAATAGTAATAATAGTAAT.................................AACTA--GTGA-.........----G-C-A-T--A--- 6281
21_A2D.KE.99.KER2003 G------A----AG-A--C---T-------C--------------------G--------A-C---............---GATAAT.............................................ACC----GT-C-.........----G---A-T--A--- 6012
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY C------A---AAGAAG-G---T----T--C-C-------GG---------G--GG---TA--GGA.....................................................................-A--AT--T.........-T--GAC-A-T--A--- 6002
23_BG.CU.03.CB118 -----G-A---AAGTA----------C--GC----C-----------------G-----T---G--............A-GAATAATGGTAGTAATAAA.................................AACTA--GTGA-.........----G-C-A-T--A--- 6281
24_BG.ES.08.X2456_2 T--CAG-A---ACARA----------CK-GC----C---------------R-G--W--TAG-G--............A--AGTAATAATAAT.......................................ACCWA--GT-A-.........----GAC-A-T-RA--- 6301
25_cpx.CM.02.1918LE T------A----AA-A-A--G-----C--GC----C---------------G-----C-T---G--..................................................................GAT-A--GTTCA.........----G---ACT---C-- 6028
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 C------A----CAAG------T-C----TC---------G-T-A------G---T---GA--GG-............A--GATAGTAAGAAT.......................................AGT-G-GGGGAA.........----GA----T--A--- 6814
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----A--A----AA-------TT-C-A---C-----G-G-GC------G--G-------GA----A..................................................................AGT-G--AT-CT.........----G-C-A-T--A--- 6804
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---G---A----A-----------------C-----------------G--G---------C----............---......................................................-A-G-A---.........----C-C---T--A--- 6185
29_BF.BR.01.BREPM16704 -G--A--A----A--A-A-----------GC-----C---C----------G--T---C--GGG-A............-GGGAT...................................................-A---A---.........----TAC---T--C--- 6232
31_BC.BR.04.04BR142 C------A-----GAAG---G-T-C-----C---------G----------G-----C-T--A-G-............--GAGT...................................................TA-GAAGAT.........----GA--A-T--A--- 6279
32_06A1.EE.01.EE0369 ---GA--A----AAAA---C------C--GC----C------------G----------T--GGG-............A-AAATAATAATGGT.......................................AAT-G--GTGCT.........----TA--A-T--A--- 6482
33_01B.ID.07.JKT189_C C-G----A----AA-G----G-CC------C----------G---------G---AGC-T-GA---...............................................................AGTAAT-G--GT-AA.........--C-G---A-T--A--- 6130
34_01B.TH.99.OUR2478P -------A----AA------G-TC------C-----------------C--G---A---TA--GG-..................................................................AGTGG-GGTGAA.........----G-----T--A--- 6004
35_AD.AF.07.169H C----G-A---AAAA-----G-T-C-GT--C-----------------G--G-------T---G-C..................................................................GAT-A--GT--T.........----GA--A-T--A--- 6026
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 C------A----A-A-------TGC--T--C---------GG---------G-------T---GCA.........................................................AGTAATAATGAT-G--GT--G.........----GAC-A-T--A--- 6023
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 C------AC---AAA--A---AT----T--C----------G------G--G-------T-G-G--..................................................................AAT-A-GAG-CT.........----GA--A-T--A--- 6005
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------A----CA--TA----T-C-AT--C-C------------------G-G-----T---GG-............---AATAGC................................................-GC-GATAT.........--C-G-C-A-T--A--- 6231
39_BF.BR.04.04BRRJ179 G------A----AA---A----T-C----TC---------GG---------G-T-----CAGC---............AGCAGCAATAGC..........................................AGT-G-GGAGAA.........--C-G-C-A-T--A--- 6303
40_BF.BR.05.05BRRJ055 G------A----CA-A------T-C-----C-C-------G-----------C------CA--GG-............--GGGTAAT.............................................GAT-A-GGA-CA.........--C-G-C-A-T--A--- 6341
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----A-A-----A-----------------C---------G-TC----G--G--------------............A--AGTAAT................................................-G---A-AT.........----T-----T---Y-- 6351
43_02G.SA.03.J11223 T------A----AA-A-------------GA----C------------G--G-------T---GGG............A--AGTAATAAT..........................................GAAT-AGGTGAT.........----G-C-C-T--A--- 6339
44_BF.CL.00.CH80 G------A--G-CG--T-----T-A-----C-A-------G----------G-------CAGC---............A--AGC...................................................-G--GAGAA.........--C-G-C-A-T--A--- 6265
45_cpx.FR.04.04FR_AUK C------A---ACAA---G--AG----T--C-----------------G--G---A---TAG-G-A...............................................................AATAATGA--GT---.........----GAC-A-T--A--- 6776
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 G------A---ACA--T-----T-C-----C---------GG---------G-------C-G-G--............A--......................................................-A--GT-CA.........--C-G-C-A-T--A--- 6235
47_BF.ES.08.P1942 -CG---...GG-AGAA---G----------C----------C------G--G-G-A-T----ATCA............--CAAAACT................................................-G---T---.........----G-----T------ 6237
48_01B.MY.07.07MYKT021 C------A----CA------G-TCC-----C----------G---------G-------T--A---............A--AGCAATAGA........................AATAATAGCAATAGTAGTAAT-G--GTGAGTACAGTGAG--C-G---A-T--AG-- 6061
49_cpx.GM.03.N26677 ...G---A----AA-A----------C--G-----C------ACA-------G------T------..................................................................AATT----TGAT.........----TTC-AGT-CA--- 6250
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------A----CA-A----GAGCC-----C---------GG---------G-------T-GA-C-............C-GAGT................................................AAT----GTGAG.........----G---A-T--A--- 6023
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 C--CAG-A--G-AA------GATCC-G---C----------G---------G---A---GA---G-.............................................AATAGTAATAGTAATAGTAGTAAT-G--GT-AGTATAGGGAG----G---A-T--A--- 6164
53_01B.MY.11.11FIR164 T---A--A----AM------G-CC------C----------G---------G--GA---TA----G.............................................AATAGTAATAGTAGTAATAGCAGT-G--GTRAA.........--C-T---A-K--A--- 6178
54_01B.MY.09.09MYSB023 C--CA--A----AA------G-TCC-G---C----------GA--------G-------T-----C......................................................AATAATAATAATAAT-G--GTGA-.........----GA--A-T--A--- 6231
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------A----AA----C-G-TCC-----C---------GG---------G--T----T-GG---...............................................................GAAAAT-A--GTGAG.........----G---A-T--A--- 6115
O.BE.87.ANT70 --C-A--AC--AAA-G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G--GGA-C-GA--G-G.............................................ACAAGCAGCACAAATAAGACAAAC-GC-AA-TG.........----CA--A--T-A--- 6846
O.CM.91.MVP5180 C-C-C--AC--AAA-G--C--A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---C-G-GTAAGG-TA--G-C......................................................TCAAATGCAGTAAATGGA--A-CA.........----T---A--T-A--- 6845
O.CM.98.98CMA104 --C-A--AC--AAAAG-----A--C-G--TC-A------GT-TCA---T-G--CAGGT-TA--G-G...................................................ACAGAAAATAACAAGACA-GAGAA-TA.........----CA--A-TT-A--- 6302
O.FR.92.VAU C-C-A--AC--ACA-G-----A--C-G--TC-A--C---GTGACA---T-GG-TAAG--TA-CGCC............................................................ACATCGAATGAA--A-TG.........----GA--A-TT-A--- 6385
O.SN.99.99SE_MP1299 G-C-A--AC--AAA-G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G--GAAG---A--G-A.........................................................GCAAATGACACA-AGGA--TG.........----CA--A-TT-A--- 6884
O.US.10.LTNP G-C-AG-AC-GAAA-G-----A-GC-G--TC-G--C---GTGTCA---T-G-C----T-G---G-C...................................................AAAAAGAATAGCTCAAAT-GC--A-TG.........----CA--A-TT-A--- 6743
O.US.97.97US08692A C-C-A--A---AAA-G-----AG-C-G--TC-A--C---GT-GCA--CT-GGATAG-G-GA-----.........................................................AGTGAAATAGGT-AC--AGCA.........----CA--A-TT-AY-- 6306
N.CM.02.DJO0131 ---CAT-AC--AAA-A--C---CT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-G---C-CA--G--............-GGAAT...................................................-A--GT-CA.........--C-G-C-A-T--A--- 6295
N.CM.04.04CM_1015_04 -G--A--A---AAA-A--CT--CT--CT-TC-G------GC-GAA---G--G-G-A-C-CA--G-G............AG-GACAGT.............................................ACG-A-CAA-CA.........----G-C-A-T------ 6288
N.CM.06.U14842 C---A--A---AAA-A--........................-AA---K--S-MY-WR-CA-----............C--GCC................................................AAT-A--AA-CA.........----G-C-A-T--A--- 6314
N.CM.95.YBF30 C---C--A---AAA-A--C---TT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-------CA--GCC..................................................................TAT-A--AA-CA.........----G-C-A-T--A--- 6404
N.CM.97.YBF106 -------A--GAAA-A--C---TT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-G-----CA-AG--............-GGACTGAC................................................-A--AT-CA.........----G-C-A-T--A--- 6377
N.FR.11.N1_FR_2011 -G--AG-A---AAA-A---C--TT--CT-TC-G--------TGAA------G---A----A--G-C............ACAGTCAAT................................................-A--GA-CAGAAACAGTA----G-C-A-T--AG-- 6198
P.CM.06.U14788 G---A--A---ACA-----C-C-GC-A---C-C-------G-GCA--CC---C-AA-T-G------..................................................................GAC-A--GT-CA.........----GA--A-TT-A--- 6324
P.FR.09.RBF168 T-G-A--A---AAA----GG-C-GC-A---C-C--C----G-ACA--CC-----G--C-GA--G-G............................................................ACAGCAAAT-A---ACTA.........----GA--A-TT-A--- 6876
CPZ.CD.06.BF1167 T-T----AC--AAA-A--C-GAT----T----G--C------GAG--------GAA-GACA-A--C............................................................GACAGTACT-A----TCT.........---T-T--A-T--A--- 6933
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C------A----AAAAGAC---TG---T-C--A--C---GTGGAG-------C-G------GA---.....................................................................-A--GT-CT.........--C-G-----TT-A--- 6341
CPZ.GA.88.GAB1 T------A----AA-A-AC-G-TC---T--C-A------GTGGAG---G-GG--AACC---GG---..................................................................GAG-AC-A--CA.........----G-A-A-TT-A--- 6872
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 T-T--G-A----AAAA----CATT--CT-T--A--C----GGGAA---G-T--GAA-GA-AGCC-G......................................................AATAAAACAAACAAT-GCGAATAT.........---T-T---CAT-A--- 6485
CPZ.US.85.US_Marilyn T------AC--AAA-A-AC---TG---T-C--A------GT-GA----C--GCT-AT--CA-----........................................................................-AT-C-.........----GAC---T--A--- 6855
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V2 loop end
B.FR.83.HXB2 TAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGC 6981
Env __N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T__G__P__C__T__N__V__S__T__V__Q__C__T__H__G__I__R__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---T------AC---------A--T--------------T---------------------------A-T--A-------A------------G------G-----GAT--------------------C-AG--------T-----------C-----------C-A-- 6222
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---T-------CT--C--------T-----------------------------------------------A---------------------------G-----GAA--------------G-----C-TG--------T-----------C-----------C-AA- 6187
A1.ES.06.X2110 ---T-------C------------T--------A-----T-----------------------------T--A-----------A--------G----GAG----C-A-----------------------GG--------------------C-----------C---- 6216
A1.IT.02.60000 ---T--A----C---G--------T-----T------A-------A--------T-----------------A--------------------G--C--GG----A-AT--T-----------G-----------------------------C-----------C-A-- 7019
A1.KE.06.06KECst_001 ---T-------C------------T------------A-T--------------------------------A--------------C-----G------G------A---------------G-----C-AG---------T----------C-----------C---- 6229
A1.RU.11.11RU6950 ---T--A----C-G-G--------------C------A----------------T-----------------A--------------------G--C--GG---CA-AT--T-C-----A---G-----C-AG--------------------C-----------C-A-- 6526
A1.RW.07.pR463F ---T-------C------C--A--T--------------------------------------------T--A--------------------G-----AG---CAGA---------------G-----C-AG--------------------C-------------A-- 6981
A1.SE.95.SE8538 ---T-------C------------T------------A----------------T--------------T--A--------------------G----GGG--G---AT--------------G-----C-AG--------------------C-----------C-AA- 6207
A1.TZ.01.A341 ---T-------C------------T--C---------A-------A--------------------------A--------------C-----G------G---C-GA---------------G-----C-AG--------------------C-----------C-A-- 6173
A1.UA.01.01UADN139 ---T--A----C---G--------------T------A----------------T-----------------A--------------------G--C---G---CA--T--T-----------------C-GG--------------------C-----------C-A-- 6192
A1.UG.07.p191845 ---T------AC------------T--C-----------------A--------------------------A--------------C-----G----GAG---TAGAC--------------G-----C-AG-----T--------C-----C-----------C-A-- 7050
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---T-------C------------T------------A-------C--------------------------A---------------------------G-----CAA---------T----GAT---C-AG--------------------C-----------C-A-- 6437
A2.CD.97.97CDKTB48 ---T-----------C-----A--T-----------------------------T-----------------A-------A------------G-----GG-----GAA----------A---GT----C-GT-----T---T-----------G--------------- 6309
A2.CM.01.01CM_1445MV ---T-----------C-----A-----------A---A----------------T-----------------A--------------------G-----GG------A---------------GT----CCGG-----T---T--------------------------- 6174
A2.CY.94.94CY017_41 ---T------AC---C-----A--G------------A----------------T-----------------A--------------------G-----GG--CC--GA--------------GT----C-AG-----T---T------------------------AA- 6362
B.AR.04.04AR143170 ---T---------C--------------------AC---------A----------------T------------------------------G------G------A-----------------------A-------------------------------------- 6163
B.AU.04.PS1038_Day174 ---T------------------------------A-------------------------------------------A---------T----------GG----A-A-----------------T-----G-------------------------------------- 6197
B.BO.09.DEMB09BO001 ------T---------------------------A--------------------------------A-----------------C-------G------G-C-G--A-----------------------G-------------------------------------- 6343
B.BR.06.06BR1119 -------A-----------------------------A-------A-----------------------------------------------G------G------A----------------T------AC------------------------------------- 6385
B.CA.07.502_1191_03 ---------T--------T---------------A----T-----------------------------------------------------G-----C-G---A-G------------------------------------------------------G------- 6443
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ---------------------------------------------A--------T--------------------------------------G------G----T-A-----------------------A-------------------------------------- 6212
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------------A---A-----------------------A------------------------------------------T----------GG------A-----------------------A---------T--------------------G----A-- 6369
B.CO.01.PCM001 -----------------A-------------------------------------------------A-----------------------C-G------G----A-A-------------------------------------------------------------- 6167
B.CU.99.Cu19 ----------AC----------A-----------A--A----------------------C--------------------------------G-----C-------------G-----A-----------------------------------------------A-- 6557
B.CY.09.CY266 ------------------------T--------AA----------A-----------------------------A-----------------------AG------AA----------------------A-----------------------------------AT- 6194
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---------------------A-----------A--G-----------------T-------------------------------------------GAG------AT---------T-----GT----GA---------------------C--------------A- 6260
B.DK.07.PMVL_011 ----------------------------------A----------T-----------------------------------------------------C-------------G-----A---------C-----------------------C---------------- 6417
B.DO.05.05DO_160884 ---T-----------------A--------------G-----------------T-------------------------A---A--------G------G-----GA-----------------------A------------------------------------A- 6173
B.ES.09.P2149_3 ---T---A-------------A------------A--A-------A--------A-------------------------A------------G------G-----GA-----------------T-----GG-----------------------C----------AA- 6403
B.FR.08.DEMB08FR002 ----T-----AC------------T---------A----------------------------------------------------------G------G-----GGA---------------A------GG-----------------G--C-------------A-- 6384
B.GE.03.03GEMZ004 ---T------------------------------A----------------------------------------------------------G--------------A--TG------A-----A-----A-------------------------------------- 6185
B.HT.05.05HT_129389 ---T----------C------A--T--------A--------C--------------------------------------------------G------G-----TG------------------------------T---T--------------------------- 6217
B.JM.05.05JM_KJ108 ---T--------------C-----------------C---------------------------------------------------T----G----GAG-C----A-----------------------A------T--------------------------C---- 6203
B.JP.05.DR6538 ------------------C--A------------A-G--A-----------------------------------------------------G-----------T-GC----------------------------------------------------------A-- 7020
B.KR.07.07KYY4 ---------------A-----------------------------A-----------------------------------------------G-----AG-C--AGG-----------------------A------T--T--------G----------------T-- 6643
B.NL.00.671_00T36 ---T---------------------------------------C-A---------------------A--------------------------------G------A---T--------G----------A-------------------------------------- 6554
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------------------------------A--A-------------------------------------A--G-A-------A----G------G----A-G-----------------------A------T--------G--G------------------- 6426
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------------------------T------------A----------------T-----------------------C--------------G-----C-----A--A----------A---------------------------------Y---------------- 6185
B.RU.11.11RU21n ---T---------G-------A------------C-----------------------------------------------------A----G--C--C-----A--A--------------G---------G-------T-------------------------A-- 6521
B.TH.07.AA040a_WG11 ---T-----------------A--T------------------------------------------A--------------------A----G------G----A-A------G----------------A---------T-----------------------A---- 6317
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---T-----------------------------------------A-----------------------T--A---------------------------G-G----AA----------------------A------------------G----------------AA- 6203
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----G------------A---------------------A---------------------------A--------------------A----G------------------------------A----------------------------C---------------- 6969
B.UA.01.01UAKV167 -----A------------------T--C---------A-------A--------------------------T---------------T----G------G------A-----------A------------------T------------------------------- 6245
B.US.11.ES38 ---------------C------------------A----------------C---------------A----C------------C-------G------G-A-CA-AT---------T------------G--------C---------------------G------- 6924
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------------------------------------------A--------------------------A--------------------G-----CG------AA----------------------A-----------------------------------AA- 6230
B.VE.10.DEMB10VE001 ---T---------C----G-----------------------------------A-----------------------------A---T----G------G------A----------------GAC--C-AT--------T--------G----------------AA- 6353
B.YE.02.02YE507 ----------AC------C--------------------------------------------------------------------------G-------------AA----------------------AT---------T----------C-------------A-- 6218
C.AR.01.ARG4006 ---T-------C---A-----A--------------CA-T-----C--------T--------------T--A--G----A------------G--------------A--------------------C--T--G-----T-------------------------A-- 6178
C.BR.07.DEMC07BR003 ---T-------C-G-A-----------------A--C--T-----C--------T--------------T--A--G----A------------G--------------C--------------------C-AT----------------------------------AA- 6406
C.BW.00.00BW07621 ---T------AC---A-----A--------------CAAT-----C--------T--------------T--A-------A------------G-------C------A---G----------------C--T-----------T----------------------A-- 6334
C.CN.98.YNRL9840 ---T-------C---A-----A--------------C--T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A------------G------G----T--A--------G-----------CCAT-----T--------------C-------------A-- 6194
C.CY.09.CY260 ---T-------C---A-----A-----------A--CA-T-----C--------T-----C--------T--A-------A------------G--------------A--------------------C-AT-----T--------------------------C-A-- 6237
C.ES.07.X2118_2 C--T------AC---A-----A--------------C--G-----C--------T--------------G--A-----G--------CT----G--------------A--------G------------CAT-----T----------------------------AA- 6387
C.ET.02.02ET_288 ---T------AC---A-----A--------------C--T-----C--------TC-------------T--T-------A------------G------G-------A--------------------C-A---------------------C-------------AA- 6228
C.GE.03.03GEMZ033 ---T------AC---A--G--A--------------C--T-----C--------T--------------T--A-----C-A------------G--------------A--------------G-----C-AC----------------------------------A-- 6200
C.IL.98.98IS002 ---T-------CTG-A-----A--------------CA-T-----C--------T--------------T--T-------A------------G--------CGG---A--------------------C-AT-----------T----------------------AA- 6324
C.IN.03.D24 ---T-------C---A-----------------A--CA-T-----C--------T-----C------A-T--A--------------------G-----AG------AA--------G-----------C-GT----------------------------------A-- 7055
C.KE.00.KER2010 C--T-------C---A-----A------------A-C--T-----A--------T--------------T--A-------A------------G--------------A--------G-----------CCAG-----T----------------------------A-- 6191
C.MM.99.mIDU101_3 G--T-------C---A-----A--------------CA-T-----C--------T-----C-----C--T--A-------A------------G-----GG------AA--------G---------C-CCGT-----T----------------------------A-- 6370
C.MW.93.93MW_965 ---T-----------A-----A--------------CA-T-----C--------T--------C-----T--A-------A------------G--------------A----CA----T---------C-AG-----------------------T----------A-- 6189
C.SN.90.90SE_364 ---T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--A-------A-------T----G--------------A--------------------C-AT----------------------------------A-- 6171
C.SO.89.89SM_145 C--T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--A-------A------------G---------G----A--------G-----------CCGT----------------------------------A-- 6216
C.TZ.02.CO178 ---T-------C---A-----A--------------C--------T--------T--------------T--A-------A------------G--------------A--------G-----------C-A-----------------------------------A-- 6197
C.US.98.98US_MSC3018 ---T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T------------A-T--A-------A------------G--------------A--------------------C-AT----------------------------------A-- 6131
C.UY.01.TRA3011 ---T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--A--G----A------------G---------G----A--------------------C-AT-----------------G----------------A-- 6164
C.YE.02.02YE511 -----------C-G-A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--T-------A------------G--------C-G---A--------------------C-AT----------------------------------AA- 6179
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ----T-----ACT--A-----A--------------C--T-----T--------T--------------T--A--G----A------------G-----C--------A--------G-----------CCAT----------------------------------A-- 6337
C.ZM.02.02ZM108 ---TT-----AC---A-----A--------------C--T-----C--------T--------C-----T----------A------------G--------------A--------------G-----C-AT-----------T----------------------A-- 7015
D.CD.83.ELI ---T-------C------------T-----------------------------------------------A--------------------G----GAG------A---------------C-----C---------------------------------------- 6529
D.CM.10.DEMD10CM009 ---T-------C---------A--T-----------GAG---------------------------------A---------------------------G-----CA---------------C-----C-A------T---T----------------------C--A- 6340
D.CY.06.CY163 ---T--T----C------------T--C---------AG---------------------------------A-----------------------C---G--CCACG----G-G----A---CA----C-A------T--------------------------C---- 6200
D.KE.97.ML415_2 -GGTG--C--AC-G-------A-AT----------GGA-AA-------------T-----------------A-----A--G--A--------------CG-C----AT--T-G---GGGG--TGG---CTGC--CA--------A----TC----------TGGG---G 6456
D.KR.04.04KBH8 ---T------AC-G----------T---------A----------A--------T-----------------A-----------A--------G-----C-----A--A--------------C-----C-------------------------------------A-- 6912
D.SN.90.SE365 ---T------AC---------A--T------------AA---------------------------------A-----------A--------G-----AG------A---------------C-----C-A------T-----------------------C----A-- 7018
D.TD.99.MN011 ---T-------C------------T-----------------------------------------------A----------G----------------G------A---------------T--------------------------G--------------C-A-- 6192
D.TZ.01.A280 C--T-------C-----A---A--T-----------------------------------------------A-----------A--------G-----AG------A---------------C-----C-A---A-----T---------------------------- 6187
D.UG.08.p191859 ---T-------C------------G-----------G--------A-----------------------T--A-----A--------------------C--------A--------G-AG--T-----C--------------------G----------------AA- 6995
D.YE.02.02YE516 ---T------AC------------T-----------------------------------------------A----------GA---------------G-A----AT-A--CA----A---C-----C-AC--------------------------------C-A-- 6167
D.ZA.90.R1 ---T------TC------------T--------------------A--------A--------------T--A-----------A-------------GAG------A---------------C-----C-------------------------------------A-- 6347
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---T------AC-----A------T--C-----------T-GG--T-----C--T--C-----------T--A--------------------------------A-----------G-----G-----C-AT--------T-----------C-------------A-- 6065
F1.AR.02.ARE933 ----------AC------------T--------------T-GG--T---------------------A-T--A-------A------------G---N--G----A-G---------G--G--G-----C-GG----------------------------------CA- 6278
F1.BE.93.VI850 ---T------AC------------T--------------T-GG--T-----C--T--------------T--A-------A---A---------------G----A-GA--------G-----G-----C-AG----------------------------------AA- 6303
F1.BR.07.07BR844 ---T-----TAC-C----------T--------------T-GG--T--C--------------------T--A-------A------A------------G----ACA----------------T----C-AG----------------------------------AA- 6789
F1.CY.08.CY222 ---T------AC------------T--------------T-GA--T--------------------------A-------A-----------GG------C-G--AGAT--------G-----G------CAT--------------------------C-------A-- 6180
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---T------AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A------------C-------G------G----A-AC----C---G-TG--GAT---C-A------------------------------G----AA- 6319
F1.FI.93.FIN9363 ---T------AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----GG----A-G---------G--G--G-------GG------------------------------------- 6322
F1.FR.96.96FR_MP411 ---T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G----GGG--CCA-G---------G-----G-----C-AG------------------------------------- 6190
F1.RO.96.BCI_R07 ---T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----GG----AGA---------G-----G-----C-AG----------------------------------A-- 7059
F1.RU.08.D88_845 ---T------AC---G--------T---------A----T-----T------------TR-------A-T--A-----A-A------------GW----------A--T--------G-A---G-----CRAC-------------G-------R-------G----A-- 6470
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---T--T---AC------------T-----------G--------------------C-----------T--T---------------------------G-G--A-AC----C---G-A---G-T-----G-----------T---------------------A-AA- 6329
F2.CM.97.CM53657 ---T------AC-G----------T-----------G--------T--------A--------------T--T--------------------G------G----AGA---------G-----GTT-----GG----------------------------------AA- 6176
G.BE.96.DRCBL ---TGT----AC-----A------T------------A-T-----------------------------T--A--------------C-----G---GTGG------A----------------A------AC--------T-------------------------A-- 6947
G.CM.10.DEMG10CM008 ---TGT----AC-G---AG-----T-----------GAGT-----A-----------------------T--A-----C---------T----G------G----A-AT----------------------AC--------T--------G----------------A-- 6371
G.CN.08.GX_2084_08 ---TGT----AC-----A---A--T-----------G--T-----A---------------------A-T--A-----G------C--T-G--G----GGG-C----AT----------------A-----AC--------TT------------------------A-- 6238
G.CU.99.Cu74 ---TGT-----C-----A------T-----------G--T-----C-----------------------T--A-----G-------------------GGG-----GA-----------------------AT--------T-------------------------A-- 6615
G.ES.09.X2634_2 ---TGT----ACT----AG--A--T-----------G--A-----C-----------------------T--A-------------------------GA-----T--A--T-------------T-----AC--------T--------G----------------A-- 6494
G.GH.03.03GH175G ---TGT----TAT--C-AG-----T------------AAT-----C--------------C--------T--A---------------T--------GGGG------A-----------------T-----AC-----T--T-------------------------A-- 7063
G.KE.93.HH8793_12_1 ---TGT----AC-----A------T-----------GGAT-----C-----C-----------------T--A-G-------------T----G-----GG-A---GA----------------------CA---------T-------------------------A-- 6393
G.NG.09.09NG_SC62 ---TGT----AC---C-A---A--T-----------G--T-----A-----------------------T--A-----C---------T----G----GGG------AT----CA----A----GA-----A---------TT----------------------A---- 6190
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V2 loop end
B.FR.83.HXB2 TAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGC 6981
Env __N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T__G__P__C__T__N__V__S__T__V__Q__C__T__H__G__I__R__
G.PT.x.PT3306 ---TGT----ACA----AG-----T-----------G--A-----C--------T--------------T--A-------A----------GTG----GGG----A-AC----C----------------TAC--------T---------------------------- 6945
G.SE.93.SE6165_G6165 ---TGT----AC---C-A------T------------A-T-----C-----------------------T--AA--------------T----G----GGG-----GA-----------------------A---------T-------------------------A-- 6405
H.BE.93.VI991 ---T-----G-------A---A--T--C--------G--------A-----------------------T--A--------------------G--C---GGG--A-AA--T-----------------C-----------------------C---------------- 6380
H.BE.93.VI997 C--T--------------------T--C-----------T-----T--C--C--T--------------T--A---------------T----G-----C-----A-----T-------------------------------------------------------A-- 6313
H.CF.90.056 ---T--------------------T--C--------G--------A--T--------------------T--A-----C--------------G-----C-----A--A---------------TT---------------T--------------------------A- 6312
H.GB.00.00GBAC4001 ---T--------------------T--C--------GA-------A--------A-----C--------T--A--------------------G--C--C-----A--A--T-----G-----------C--G----------------------------------A-- 6513
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---T-------------A------T-----------G--T-----A--------------------------A--------------------G------G----T-A---------------G-----C-A---------T-------------------------A-- 6193
J.CM.04.04CMU11421 ---T-------------A---A--T-----------GAAT--C--A--------------------------A-----------------C---------G---G--AT--------------------C-----------T-------------------------A-- 6519
J.SE.93.SE9280_7887 ---T-------------A---A--T-----------G--T---C-A--------------------------A---------------------------G------AT---------------T----C-A---------T-----------------C-------A-- 6294
J.SE.94.SE9173_7022 ---T--------T----A------T-----------G--T---C-A-----------------------T--A-----------------------------------T--------------------C-A---------T-----------------C-------A-- 6301
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---T------AC-G-------------------------------------------------------T--A-----C--------------G-----------C--A-G------------G-----C-------------------------------------AA- 6203
K.CM.96.96CM_MP535 ---T------AC----------A-T--------A---A----------------------------------A-----C--------------G-----GG----A-G---------G-------------A-----------------------------------AA- 6189
01_AE.AF.07.569M ---TT-T----------AG-----T---------A----A-----T---------------------A-T--A-------A-------T----G------G------A---------G-------------A----------T----------C-------------A-- 6199
01_AE.CN.09.1119 ---T--T----------AG-----T---------A----------T--C-----T------------A-T--A-------A------------G------G------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------A-- 6233
01_AE.HK.04.HK001 ---T--T----------AG--A--T--------------------T--------T------------A-T--A-------A--T----T----G--C---G----A-AA----G---G-----G-------AC-----A---T----------C-------------A-- 6357
01_AE.JP.x.DR0492 ---T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T----------A-------T----G------G------AT--------G-----G--C----A---G------T----------C-----------C-AA- 7031
01_AE.TH.04.BKM ---T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------A-- 6954
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---T--T----------AG-----T--C------A----------T--------T------------A-T--A-------A--T-C--T----G------G----TGA---------G-----G-------A----------T----------C-------------A-- 6417
01_AE.TH.90.CM240 ---T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------A-- 6561
01_AE.VN.98.98VNND15 ---T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G-----GG------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------A-- 6254
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -----------C----G-------T-------------------------------------T---------A-----------------G--G----GGG------AT--------------G-----C-GG--------------------C-----------C-AA- 6415
02_AG.ES.06.P1261 ---T--T----C------------T-----------G-----------------------------------A-----G-----A--------G------G---C-GA---------------G-----C-AG-----T-----------G--C-------------A-- 6422
02_AG.FR.91.DJ263 -C-T-------C-------A-A--A-------G----A----G-----------------------------A--------G--A--------G------G------A---------------G-T---C-AG-----T--------------C-------------A-- 6362
02_AG.GH.03.03GH181AG ---T-------C-----A------T------------A-------A--------------------------A-----------A--------G------G-----GA---------------G-----C-AG--------T-----------C-----------C-A-- 7016
02_AG.LR.x.POC44951 ---T-------C------------T------------A----------------T--------------T--A-----------A--------G----G-G--G--GAT-----G--------G-A---C-AG--------------------------------C-A-- 6964
02_AG.NG.x.IBNG ---T-------C------------T-----------------------------------------------A--------------------G-----GG----AGG---------------G-----C-A---------------------C-----------C-A-- 6505
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---T-------C------------T-----------------------------T--------C--------A-----------A--------G------G-G---GAT----G---------GT----C-AG--------------------C-----------C-A-- 6174
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---T-------C---------A----------------------------------------T---------A-----------------G--G----GGG--G--G-------C--------GA----C-AC-----T------------C-C-----------C-A-- 6172
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---T--T----C------------T-----------------------------T-----------------A-----------A--------G-----GG-----GA---------------------C-GG--------------------C-----------C-A-- 6192
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---T---------G-------A------------A-------------------------------------A--------------------G-----CG----A-A------C--------G-----------------T-------------------------A-- 6179
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----G-----AC-----A------T--C--------G--T--------------------------------A-----------A---T----G------G-G--A-AT----C----TT---G-----C------------T-G----G---C--T----------A-- 6369
05_DF.BE.x.VI1310 ---T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G------G-G--A-A-----G---G-----------C-AG--------------------C-------------A-- 6384
06_cpx.AU.96.BFP90 ---TGT----AC-----A------T-----------G--T-----A-----C-----------------T--A---------------T----G----GGG-----GAT----------------------A---------T--------------------G----A-- 7053
07_BC.CN.98.98CN009 ---T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A---A--------G------G---G--GA--------G-----------CCAT-----T-----------------------G----A-- 6327
08_BC.CN.06.nx2 ---T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A------------G------G------AA--------------------CCGT-----T-----G--------C-------------A-- 6924
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---T-------C------------T------------A----------------------------------A--------------------G----GGG-----GA----------------AT-----A---------TT-------------G-----G------- 6180
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---T-------C------------A------------A----------------T-----------------A-----A-----A---A-----------G---G--A------------G--------C-A---CA----T--------G-----------G----AA- 6354
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -R-TGT----AC-G---A------T--C-----A---A-------------------------------T--A-------A------------G------G----A-AA--------------G-----C--G---------------------------------C--- 6386
12_BF.AR.99.ARMA159 ---T------AC-------T----T--------------T-GG--T---------------------A-T--A-------A----C-------G------G----A-A---------G--G--G-----CCAG-----------------------------G----AA- 6994
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---T-------------A---A--T------------A-------------------------------------------------------G------G--G--GA---------------G-----C-GG---------T----------C-----------C-A-- 6403
14_BG.ES.05.X1870 ---------------------------------A---A----------------A----------------------------T---------G-----C-----A-A-----------------------A---------------------C---------------- 6472
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------A----------A--T------------------------------------------A-------------------------G-----C--C--A-A---T-----------------------------T---------------------------- 6353
16_A2D.KR.97.97KR004 -G-T------AC---C--------T--C--------------------------T-----------------A-----------A--------G-----GG-CCC-GAA--------------G-----C-AG-----T---T--------------------------- 6350
17_BF.AR.99.ARMA038 ---T------AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A---------G--------------A-----------G--G--------C-AC--------TGT---G-------------------AA- 6200
18_cpx.CU.99.CU76 ---TGT----AC-----A---------C-----A--G--T-----C-----------------------T--A--------------------G--C--C---C-AC----T-----------G-----C-G------T----------------------------A-- 6289
19_cpx.CU.99.CU7 ---T-------C------------T-----------CA----------------------------------A--------------------G------G-----GA---------------GAA---CCGG--------------------C-----------C-A-- 6125
20_BG.CU.99.Cu103 ---TGT-----C-----A------T-----------G--T-----T-----------------------T--A-----G-----A-------------GGG-----GA-----------------------A---------T-------------------------A-- 6451
21_A2D.KE.99.KER2003 ---T-------C------------T--------------------A--------------------------A--------------------G----GAG------G---------------C-----C--------------------G----------------A-- 6182
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---T-------C---------A--T------------A----------------------------------A--------------------G-----AG-G--AGA---------------G-----C-AC---------T----------C-------------A-- 6172
23_BG.CU.03.CB118 ---TGT----AC-----A------T-----------G--T-----T-----------------------T--------------A-------------GGG-----GA-----------------------G------T--T-------------------------A-- 6451
24_BG.ES.08.X2456_2 Y--TGT---CAC-----R------T--C--WW----GA-T-----T---M----------C--------T--AC----K-----A--------------GG--G-AGA--------S------G--W----G---------T--------T-----W----S-----A-- 6471
25_cpx.CM.02.1918LE ---T------AC-----A------T------------A----------------T--------------T--A--------------------G-----GG------AT---------G----G-----------------T-----G-----C-----------C--A- 6198
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---T-------C---A--------T--------------------A--------------------------A--A--------A--------G----GAG-----GAT--T--------G--G-T---C-----------------------C--------G----A-- 6984
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------------A------T---------AC---T----------------------T------T-----------------------G-------------A---------------G-----C------------T-G--------C---------------- 6974
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------A-----------------------A---------------------------------------C-------G--------------A--T--------------G------------------------------------------- 6355
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------A------------A----------A---------------------A-----------------C----------C---G------AA---------------A------A-------------------------------------- 6402
31_BC.BR.04.04BR142 ---T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------C-----T--A--G----A--T---------G-------------AA--------------------C-AT--------------G--G----------------A-- 6449
32_06A1.EE.01.EE0369 ---TG--A--AA----GA------T-----------G--T-----A-----C-----------------T--A---------------T----G----GAG------AT----------------------A---------T-----------------------C-A-- 6652
33_01B.ID.07.JKT189_C ---T--T----------AG-----T--------------------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------A-- 6300
34_01B.TH.99.OUR2478P ---T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A---------C--G------G------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------A-- 6174
35_AD.AF.07.169H ---T-------C---------A--T------------A-------------------------C--------A-----------A--C-----G------G-G---GA---------------GT----C-A----------T----------C-----------C-A-- 6196
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---TG------C---------A--T------------A----------------------------------A-----------A--------G-----AG----ACA---------------G-T---C-A----------T----------C--------G----A-- 6193
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 C--T--------------------T------------A--------------------T-C-----------A---------------------------G-----GAA-A------------G-----C-GG--------T-----------C-----------C---- 6175
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A-------------------G--G-A-A---------G--G--------C-GG-----------------------------------A- 6401
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --GT-------C------------------------G--T-GG--------------------------T--A-------A------------G------G----A-G---------G-----------C-GG----------------------------------AA- 6473
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---T-------C---------------------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----AG----A-G---------G--G--------C-AG--------------------C-------------A-- 6511
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------------YC----------------T---A----------A-----------------------------------------------G------G----A-A-----------------------A-------------------------------------- 6521
43_02G.SA.03.J11223 ---TGT----AC---------A--T-----------GA-T-----C-----------------C-----T--A-----G-----R--------G-----GG-A----AT--------G-------A-----A---------TT------------------------AA- 6509
44_BF.CL.00.CH80 ---T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A-------T----------AG---CA-A---------G--G--------C-------------------------------------AA- 6435
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---T------AC-----A------TGTC---------A----------------------------------A--------------------G-----AG----A-G---T-----------G-T---CCAG---------T----------C-----------C---- 6946
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---T-G----AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A---A--------G------G----A-A---T-----G--G--G-----C-AG-----------T----------------------AA- 6405
47_BF.ES.08.P1942 ------------------------T---------A-------------------------------------A--------------------G------G-----CA-----------------------A-------------------------------------- 6407
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---T--T----------AG-----T---------A----------T--------T--------------T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------AC---------T----G-----C--G----------A-- 6231
49_cpx.GM.03.N26677 ---T---A---------A------G-----------G------C-A--------------C--------T--A------------------C--------G---TA-T---T-----G-----------CGA---------T-------------------------A-- 6420
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---T--T----------AG-----T---------A----------T--------T--------------T--A-----G-A-------T-----------G----A-A---------G-------------A----------T----------C-------------A-- 6193
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---T--T----------A------T---------A----------T--------T------------A-T--A-------W------------G------G------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------R-- 6334
53_01B.MY.11.11FIR164 -R-T--T----------AG-----T--------------------T--------T--------------T--A-------A-------T----G------G------AT----------------T-----G----------T----------C-------------A-- 6348
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---T--T----------AG-----T--------------A-----T--------T------------A-T--A-------A-------T-----------G----A-AA--------G-----G-------A----------T----------C-------------A-- 6401
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---T--T----------AG-----T--------------------T---------------------A-T--A-------A---------C--G------G------AT--T-----G-----G-----C-A----------T--A-------C-------------AA- 6285
O.BE.87.ANT70 ----T--A--AC---C--G--A-----------------T-----A--------A-----C--------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C-GC-CAGAA--T-----------CA----C-G---CA-A-CGGT---TACT-----------C------- 7016
O.CM.91.MVP5180 ----T--A--A-T--C-AG-----------G------AGT--------C-----------C--------T--AA-A--A-A---C--CT-T--G------G-C-CAGAC--T-----------C-T---CCAC---A-TTCAGTG--TACT-----------C--C-A-- 7015
O.CM.98.98CMA104 ----T-TA-TACA-CC--G--A-----------------T--------C-----A---A----------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C----TAGAA--T-----------CA----C-AC--CA-TTCAGT---TACT-----------C--C-A-- 6472
O.FR.92.VAU ----T--A--AC---C-GG--------------------T--------C-----------C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G------G-A-CAGGA--T-----------T-TC----A---C--T-CAGT---TACT-----------C--C-AA- 6555
O.SN.99.99SE_MP1299 ----T--A--AC-----AG--A-----------------G--------------A-----C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G-----C-GC-CAGA---T-----------C-----C-AC--CA-T-CAG----TACT-----------C--C-AA- 7054
O.US.10.LTNP ----T--A--AC------G--A-----------------T--C-----------A-----C--------T--A--A--A-A---C--CT-T--G--C----G--CAGAA--T-G-----G---CA----C-A---CA-A-CAGT---TACT-----------C--C-AA- 6913
O.US.97.97US08692A ----T--A--AC---C-AG--A-----------------T--------------A-----C--------T--A--A--A-----C--CT-C--G-----C-GC-CAGA---T-----------CA----CCAC--CA-T-CAGT---TACT-----------T--C-A-- 6476
N.CM.02.DJO0131 ---T---A---CTG-A-----A--T-----T---ACTA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGCA-AT--T-----------GGA-----A------G--T--T--------C-----------A-A-- 6465
N.CM.04.04CM_1015_04 ---A---A--TCTG-A-----A--------T---ACCA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G-R-------G-AGGA-AC--T-G-----A---GGA-----A------G--T--T--------C-----------A-A-- 6458
N.CM.06.U14842 ---T---A---CTG-G--------------T---ACT-----------------A--------C-----AT-AC-A--C-----C---A-G---C-----G-AGGA-AC--T-G-----A-----A-----A------G--T--T--------C--------G--A-A-- 6484
N.CM.95.YBF30 ---T---A---CTG-G-----A--T-----T---ACT-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AC--T-G-----AT---AGC-----------G--T--T--------C-----------A-A-- 6574
N.CM.97.YBF106 ---T---A---CTG-G-----A--T-----T---ACTA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AT--T-G-----AT---AGC-----------G--T--T--------C-----------A-A-- 6547
N.FR.11.N1_FR_2011 -G-T---A----TG-G-----A-T------T---ACC-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C--WA-G---------G-AGGA-AC--W-------GT-C-AA----T-------G--T--T--------C-----------A-A-- 6368
P.CM.06.U14788 C------A-TAC------------A--C-----A--GAA---------GC-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G-CAGGA--T-----T--------T----AT--GACAGTT-T-AC---C----------------A-- 6494
P.FR.09.RBF168 C------A-TAC---------A--A--C-----A--GA-T---------C-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G--AGGA--T-----T--------T----ATC-GACAGT--T-AC---C----------------A-- 7046
CPZ.CD.06.BF1167 C--T---A---C---A--T----AA---GAG---TCT--A-----A---G----T--T--G--C-----T--AC-A--A-A---T--G-----G-----AG--G-A-AT----GG----A----AAC-------CA--G--G-TT-----T---------A-T--ATTT- 7103
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---T---A---C---C--T--A--T---------ACT--------A--------A--------C-----A--A--A--A-----AC-C------------G---TAGAT-A---A--G-AT-A-A-T----A------A--T--------T-----------C----AA- 6511
CPZ.GA.88.GAB1 C--T--TA---C---A-----A--A--------AACG-----------T-----A-----C--------A--A--A--G-----A-----T-----C---G----AGAC--TTCA----A---TAA------T-----A--T-----G--T----------------AA- 7042
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 C--T---A---C---A--T--AAGT---AGT---TC-AGT-----A-----------TAGA--C-----T--A--A--G-A---T--G------------G--GCA-AT--T-CA--GG-----GA---C--------A--TGT---C--C-----------G--A-T-- 6655
CPZ.US.85.US_Marilyn C------A-C-CT--C--------T-----T---ACC-----------------A-----C--------A--AC-A--C-----C--C------------G-A--AGAT-----A----AG---GAG----A------T--T-----G--G-----T-----C--A-AA- 7025
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V3 loop start
B.FR.83.HXB2 CAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAA...GAAGAGGTAGTAATTAGATCTGTCAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACACATCT......GTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAAC...AATACAAGA... 7136
Env P__V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S__L__A__E__.__E__E__V__V__I__R__S__V__N__F__T__D__N__A__K__T__I__I__V__Q__L__N__T__S__.__.__V__E__I__N__C__T__R__P__N__N__.__N__T__R__._
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------A-----------------------------------...A-TAG-AC-A-G---------AAA--CA-T--A------AAAG---A---------------T-C-GAGC--......---A-C----C-----TC-----T------...---------... 6377
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------CG--------G---------------------------...-G-A-AA--A-G----------AA---C----A--------C----T---------G-----T--TGAG---......---TC------------C-----T------...---------... 6342
A1.ES.06.X2110 ------C------------R-----------T------------...---------A-G----------AA---A---GCA-------C----A------------A--T--GGAGC--......---A-C----C----G-C-----TGG----...---------... 6371
A1.IT.02.60000 ----G--------------------------------------G...-----------G----------AA---A----A--------C--------------------TGCT-AGC--......---A-C----C-----TT--G--T--T---...-----G---... 7174
A1.KE.06.06KECst_001 -----A--------------------------------------...------A--AA-----------AA---A----AAGT---AGC----AT--C-----C--AT-TGT--AGC--......--GA-C----C-----TC--G--T-----T...---------... 6384
A1.RU.11.11RU6950 -------------------------------------------G...A--------A-G----------AA---A----A-------GC----T---------------T-CTGAG---......--GAGC--C-C------C-----TGG----...---------... 6681
A1.RW.07.pR463F --------------------T-----------------------...A-T-G-A--AGG----------AA---A-T--AA-------C-----------------A--TG---GGC--......---C-------------C-----T------...--C------... 7136
A1.SE.95.SE8538 -----------------------------------------AG-...---A-----A-G----------AA---A----AA------TC----A------------A--T--AGAGC--......-----------------C-----TGG----...---------... 6362
A1.TZ.01.A341 --------------------------------------------...AG-------AG---C-------AA---A--G-AA-T-----C----AT------------T-TGC--GTC--......--GA------------TC--G--T------...--------G... 6328
A1.UA.01.01UADN139 --------------------------------------------...A-T------A-G----------AA---A-T--A-------GC----A---------------T-CTGAGC--......---A-C--C-C-----TC-----TGG----...---------... 6347
A1.UG.07.p191845 -------G------------------------------------...-G--G-A--AG--------T--AA---A----AA-------C-----T-----------AT-A----GT---......--GCC------------C-----T--T---...--------G... 7205
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----------------T--TC---------------------G...-----CA--A-G----------AA---A----A------A-C----A-------------T-T--TGAG---......---AGC-----------C-----TGG----...---------... 6592
A2.CD.97.97CDKTB48 ------C----------------C-G------------------...-G-A-----A-G----------AA---A-T--A--------C----A-------------T-T--T-A-C--......---CC------------C------------...---------... 6464
A2.CM.01.01CM_1445MV -------------------------G------------------...-----A---A-G---------AAA--C--T--A--------C----A-------------T-T-CTGAGC--......---C-------------C------------...---------... 6329
A2.CY.94.94CY017_41 ------C------------------G------------------GGA-GGA-AA--A-G----------AA---A-T--AA-------C----A---------T---T-T-CT-AGC--......---CT-----C-----TC------------...---------... 6520
B.AR.04.04AR143170 -------G--------------------------CT--------...-G-------A------------AA---C-----A----------------------------A--T-A-A--......--------------------------T---...---------... 6318
B.AU.04.PS1038_Day174 --------A-----------------------------------...--------G-------------C-------T--A----------------------------A--TGA----......A--AC---G-C----GTG------C-----...--------G... 6352
B.BO.09.DEMB09BO001 -------G-----C------------------------------...----------------------C---------A--------------------------------GGA-C--......---A-------C------------------...---------... 6498
B.BR.06.06BR1119 -------G------------------------------------...A-----A--A------------AA---------A------------A----C----G---------GA----......----T-------------------------...--------G... 6540
B.CA.07.502_1191_03 -----------------T----------------C---A-----...------A---------A--ACAAA---AG-T--A----------T--------------T--A--TGA----......---C-------------------TGGT---...---------... 6598
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -------G--C------------------------G-GA-----GGA--C-----------C-------AA---C----A------A-------------------------GGA-C--......A--A-------C------------------...---------... 6370
B.CN.10.DEMB10CN002 -------G-----------------------A--C---------...----------------------AA---C----A--------------------------------T------......---CC-----C--------------G----...---------... 6524
B.CO.01.PCM001 -------G-----------A---C--------------------...------A---------------AG--------------------------------------A--TGTT---......-----------------------------T...---------... 6322
B.CU.99.Cu19 --A----G--------------------------C---------...C----T--G-------------AT--------A---------------------------------GAGC--......---A---------------------C----...--C------... 6712
B.CY.09.CY266 --------------------------------------------...---------A-G----------AA---A----AA------T------------------A-----AGA-C--......---TC------A---GA------T------...---------... 6349
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ----------------G---------------------------...-----------G----------AA---A--T-A--------------------------------GGA--A-......---A-C----G-----T-------C-----...---------... 6415
B.DK.07.PMVL_011 -------------------------G------------------...----GT-----G--C-------AA--------A-------------A------------------AGAG---......---CC-------------------------...--C------... 6572
B.DO.05.05DO_160884 ----G--G-----A-----------------T--C---------...-G--------------------AA---------A--------------------------T------GC---......------------------------GG----...---------... 6328
B.ES.09.P2149_3 -------G-----------A---C--------------------...-----TA----------G----AA--------A-----------------------G-----A--AGA-CAA......-----------------------T------...---------... 6558
B.FR.08.DEMB08FR002 -------G-----------------------T------------...---------------------TC-------T-A--------------------------A--A--TGA-A--......----C---A---------------GG---T...---------... 6539
B.GE.03.03GEMZ004 -------G------------------------------------...------A-T-------------C-------T-T------------GT------------T-----TGA-A--......---A-C----C----GT-C----------T...-----G---... 6340
B.HT.05.05HT_129389 -------------------------------T------------...-G---CAC-A--C---------AA---A--T--A-------C-----------------T--A--TGA----......A--T-C-----------------T------...-------TG... 6372
B.JM.05.05JM_KJ108 -------G---------T--T-----------------------...---------A------------AA---A-------------------------------------GGA-G--......--G------G-G---GTG------------...-----G---ACA 6361
B.JP.05.DR6538 -------G------------------------------------...A---------------------AA---------A----------------------T--------GGACC-A......------------------------GG-T--...--C----T-... 7175
B.KR.07.07KYY4 -----------------------------------------A--...-G---AA-G-------------AA--------AA---------------------------------AG---......------------------------------...---------... 6798
B.NL.00.671_00T36 ----G--G-----C---T-A------------------------...-----T---------------AAA--------A------A-C-----------------------GGA----......------------------------------...---------... 6709
B.PE.07.502_2649_wg8 -------G--------GT--------------------------...-----TA----------G----C----C-TT-AA------------A------------------TGA----......----CT-----------------T--T---...---------... 6581
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------------------------------------...-----A----------------A-------T-T--------------------------------A-ATG--......---CC-------------------------...--C------... 6340
B.RU.11.11RU21n -------------C-----A-----------T------------...------A--------------------C----A------A-------A-----------------AGA-C--......------------------------------...---------... 6676
B.TH.07.AA040a_WG11 -----------------------------------T--------...------A--------------AGA--C-----A-----C-------T------------------T-A----......------------------------------...--------G... 6472
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------G------------------------------------...A---------------------AA---------A--------------------------T-A--GGA-C--......---AT------C------------------...---------... 6358
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------G-----C---------------------A--------...------A--T------A-----AA---A-----A--------------------A------------A----......---A--------------------------ATATCA-A----... 7127
B.UA.01.01UAKV167 -------G---------T-A------------------------...-GG--CA---------------AA--------A-------T---G--------------------TGA----......A--AC-------------------------...---------... 6400
B.US.11.ES38 ----G--G-----------A------------------------...A----------G----------AA---------------------T----------G--------TGA----......----C--------------------G----...---------... 7079
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------G---------T-A------------------------...------A--------------CAA----------------------T------------------TGA----......----T------C--------G---------...---------... 6385
B.VE.10.DEMB10VE001 -------G------------------------------------...------A---------------AA---------A------------A------------T-----TGA---A......--GC----------------G---------...---------... 6508
B.YE.02.02YE507 -----------------T-----------------T--------...------A-------C-----C-C-------T--A------------TA------------T----T-A-A--......------------------------------...---------... 6373
C.AR.01.ARG4006 ----G--------------A-----------T------------...------A--A-----------AAA---A-A--A------A-C-----A-----------C--T--TGA----......--------------C--G-----------T...---------... 6333
C.BR.07.DEMC07BR003 ----G-----G--------A-----------T------------...-----AA--A-----------CAA---A-A--A-------TC-----A-----------T--T--TGA----......--------------C---------------...---------... 6561
C.BW.00.00BW07621 -------------C-----A-----------T------T-----...----G-A----------G----AA---A-A--AA-------------A--------G--T--T--TGA----......--------CGTG--------G---GG---T...---------... 6489
C.CN.98.YNRL9840 ----G-----------G--A-----------T--C---------...-G----A--A------------AA---C-G--AA------TC-----A--------G--T--T--TCA----......---------GTC-----------------T...---------... 6349
C.CY.09.CY260 ----G--------------A-----------T------------...----G-A--A------------CA--CC-A--AA------TC-----A-----------T--C--TGA----......---A------CA----T------------T...--------G... 6392
C.ES.07.X2118_2 -------------------A-----G-----T--C---------...RR--R-A--A------------AA---C-G--AA-------C-----A-----------C--T--TGA----......----------CA-----------------T...--------G... 6542
C.ET.02.02ET_288 ----G--------------AT----------T---A--------...--T---AC-A------------AA---C-G--AA-T-----C----TA--------------T--TGA-C--......-----------------------------T...---------... 6383
C.GE.03.03GEMZ033 ----G--------------A-----------T--C---------...------A--A------------AAG--A-A-ACA-------C----TA-----------T--T--TGT----......--------------C---------GG---T...---------... 6355
C.IL.98.98IS002 ----G--------------A-----------T---T--------...A-----A---------------AA---C-G--AA-------C----TA-----------C--T--AGACC--......---------GTA--------G----G---T...--------G... 6479
C.IN.03.D24 ----G-----C------T-A---C-------G--C---------...--G---A--A-----------CAA---C-G--AA-------C-----A-----------T--T--TGA----......----------TA-----------------T...--------G... 7210
C.KE.00.KER2010 ----G--------------A-----------A--C---------...------A--A-G----------AA---A-A--AA------TC-----A-----------C--T--T-A----......A--------GTG----T-------GG---T...---------... 6346
C.MM.99.mIDU101_3 ----G--------C-----A-----------T--C---------...------A--A------------AA---C-G--A---C--TTC-----A-----------A--T--TCA-C--......---------G-A-----------------T...---------... 6525
C.MW.93.93MW_965 ----G--------------A-----------T--C---------...------A--A--G---------AA---C-G--A-------TC-----A-----------T--T--TGA----......-----G---GTG-----------------T...---------... 6344
C.SN.90.90SE_364 ----G--------------A-----------T------------...-G---AA--A------------AA---C-G--AA-T-----C-----A-----------T--T--TGA----......A--------GTG---G----------T--T...---------... 6326
C.SO.89.89SM_145 ----G--------------A-----------T--C---------...-G----A--A-G----------AA---C-G--AA-------C-----A-----------C--T---CA----......----------GG---------TA-GC---T...---------... 6371
C.TZ.02.CO178 ----G--------------A--------------C---A-----...------A--A-------C----AA---A-A--A----G---C----TA-----------T--T--TGAG---......---CC----GTG-----------------T...---------... 6352
C.US.98.98US_MSC3018 ----G--------------A-----------T--C---------...-G----A--A------------AA---C-G--AA-------C-----A--------G--T--T--TGA----......A--------G-G--------------T--T...----A---G... 6286
C.UY.01.TRA3011 ----G--G-----------A-----------T----------C-...A----AA--A----C------AAA---A-A--A------A-C----TA-----------T--T--TGA----......-----------------G-----------T...---------... 6319
C.YE.02.02YE511 -------------------A------------------------...------A---------------AA---C-G--A-------TC-----A-----------T--T--A-ACC--......-----C-----G--------G--------T...--------G... 6334
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ----G------------T-A--------------C---------...-G----A--A-----------AAA---C-G--AA------TC--C--A--------C--C--T--TGA----......---A-----GTG----------A------T...--C------... 6492
C.ZM.02.02ZM108 -------------------A-----G-----T---T--------...------A-----------A---AA---C-A--A--------C-----A-----------T--T-CA---C--......---C-----GTG--------G-A------T...---------... 7170
D.CD.83.ELI ----G--G-----------------G------------------...--------CA----------C-AA---C----AA------------A--------C---T--T--TGA----......---A------CC---G----G---T-TC-A...---------... 6684
D.CM.10.DEMD10CM009 ----G--G---------T-------G------------------...------A-CA------------AA---A-T--A-------T-----AT--------G---T-T--GGA-A--......---A-C--C-CG---GAG--G-----T---...---------... 6495
D.CY.06.CY163 ----G--G---------T-----A-G-----T------------...--C---A-CA------------AA---C----AA-----AT-----A------------A--T--T-A-A--......----------------T---G-----T---...---------... 6355
D.KE.97.ML415_2 --CC---CC-----A-----T----G------------------...-----CA---------------AG---A----AA-T----------TT--------------T--GCAG---......---CC-----C---C-----G---------...---------... 6611
D.KR.04.04KBH8 ----G---------------------------------------...A-G--AA--A------------AA---C----AA------------A---------------T--TGT----......---CC------A---GA---G---------...---------... 7067
D.SN.90.SE365 ----G--G------------------------------------...-----AA--A------------AA---C----AA-T------------------------T-T--TGA----......---ATG--------------G--TT-----...----A----... 7173
D.TD.99.MN011 ----G--G---------T-T--A--------------G------...------A-C--G----------AA---C----A------A------A---------G-----T--TGA-A--......A--A-C----C-----T---G--------T...---------... 6347
D.TZ.01.A280 ----G--G-----------------G---------T------G-...------A--A------------AA---C----AA------T-------------------T-A--TGAGA--......---A----------------G--T--T---...---------... 6342
D.UG.08.p191859 -------G------------T-----------------------...------A--A-G----------AA---C----A--T--------------------------T--T-AG---......A---C---------C--G--G----G----...---------... 7150
D.YE.02.02YE516 ----G--G---------T-T-----G-----------G------...------A--A------------AA---A----A------AT---------------G-----A--TGA-A--......A--A-C----C-----T---G---------...---------... 6322
D.ZA.90.R1 ----G------------T-------G------------------...------A-CA-------G----AA---C----AA------------A---------------T--TG-----......--------------------G---T-----...---------... 6502
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----G------------T----A-----------C---------...-G---TA--A----C---A--CAG---A--T-A------A-A-----------------T--T--TGA----......---C-G-----------------A------...--------G... 6220
F1.AR.02.ARE933 ----G------------TC-T----------T--C---------...-----TA--A----C------CA----A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA----......---C-G-----------------T------...---------... 6433
F1.BE.93.VI850 ----G------------T--T-------------C---------...----GTA-------C------CAA---A--T-AA-T-----A-----------------C--T--TGA----......---C-G------------------------...--------G... 6458
F1.BR.07.07BR844 ----------C------T--T-------------C------A--...C----TA--A----C----G-CAA---A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA----......---C-G------------------------...---------... 6944
F1.CY.08.CY222 ----G------------T----------------C---------...-G---TA--A----C------CAA---A--T-A--T---A-A--G-----------G--C--C--TGA----......---C-G--------C---------------...---------... 6335
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----G------------T-AT-------------C---------...-G----A-------C--G---CAA---A--T-A--T-----A-----------------CT-T--TCA----......---C-G---------T-------T------...---------... 6474
F1.FI.93.FIN9363 ----G------------T--T-------------C---T-----...-G--GTA--A----C------CAA---C--T-A--T-----A-----T-----------C--T--TGA----......---C-G--C---------------------...---------... 6477
F1.FR.96.96FR_MP411 ----G------------T----------------C--G------...-----TA--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA-AG-......---C-G------------------------...---------... 6345
F1.RO.96.BCI_R07 -----------------T----A-----------C---------...A----TA--A----C------CAA---A--T-A--T---A-A--------------G--C--T--TGA----......---C-G-----C------------------...--------G... 7214
F1.RU.08.D88_845 ---YG-----------R------G----------C---------...-G---TA-------C--GC--RAA---A---A-A-T-----AGG---------------C--T--GGAGG--......A--C----------------------T---...---------... 6625
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----G--G-----------A--------------C---------...-----TA--A------------AA---A-T--ATCG---T-A----A------------A--T--TGA----......----C---------C-------TTGG----...---------... 6484
F2.CM.97.CM53657 -------G-----------A--------------C---------...-G---TA---------------AA---A--T-A--T-----A------------------T-T--T-G----......----C------C-------------C----...-T-------... 6331
G.BE.96.DRCBL -------------------A---C-G---------T--------...A----TA-CA-------T----AA---A--T-A--------C---GT---------G--C--T--T-GG---......-----------------C------------...---------... 7102
G.CM.10.DEMG10CM008 ----G------------T-A---C-G--------CT--T-----...-G---AA--A-G------G---AA--CA--T-AA-G-G--AA---GT---------G-----T--T-A---A......--------C-CC-----C-----T--T---...---------... 6526
G.CN.08.GX_2084_08 ----G------------T-A--AC-------T------------...-----AA----------GA---AA--CA----A----G-A-C--------------------T--TGAGA--......A----------------C-----A------...------C--... 6393
G.CU.99.Cu74 ----G------------T-A---C-G--------CT--------...A----AA--A-G----------AA--CC----AA-------C---GT---------G-----T--TGA-A--......A----------------C------------...---------... 6770
G.ES.09.X2634_2 ----G------------T-----C----C------T--------...-G-A--A--A-G----------AA--CA----AA-------C--------------G-----T--T-A-A--......A----C----CG--C--C------------...---------... 6649
G.GH.03.03GH175G ----G--------C-----A---C-G---------G-GA----G...-----AA--A-----CA-----AA---G----A------AG----GT-------------T-T--TGATA--......-----------------C------GG----...---------... 7218
G.KE.93.HH8793_12_1 ----G--------------A---C-G---------T--------...-G---AA--A------A---A-AA--CA----A------A-C---GT---------G-----T--TGA-A--......----------CG---GTC------------...---------... 6548
G.NG.09.09NG_SC62 ----G--------C---T-AT-AC-------T---T--------...-----AA-----------A---AA--C-CT-GCC-A---A-C----T---------G-----T---GA-A--......A----------------T--------T---...-------A-... 6345
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V3 loop start
B.FR.83.HXB2 CAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAA...GAAGAGGTAGTAATTAGATCTGTCAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACACATCT......GTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAAC...AATACAAGA... 7136
Env P__V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S__L__A__E__.__E__E__V__V__I__R__S__V__N__F__T__D__N__A__K__T__I__I__V__Q__L__N__T__S__.__.__V__E__I__N__C__T__R__P__N__N__.__N__T__R__._
G.PT.x.PT3306 -----------------T-----C-----------T--------...-G---AA--A-GG---------AA--C---T-AA-------C--------------G-----T--T-GGA--AATCTTA--A-C----CA-----C------GG----...---------... 7106
G.SE.93.SE6165_G6165 ----G--------------A--AC-G---------T--------...-G-A-AA--AA-G---------AA--------A------A-C---GT---------------T--T-A-A--......-----------------C------------...-------TG... 6560
H.BE.93.VI991 ----G---------------T----------A--C---------GTG--G------A-----------AAA---A-T--A--T---A-C----A-------------T-A--TGA-C--......---C-------C-----C---A-AGG---T...-----G---... 6538
H.BE.93.VI997 ----G-----------------A--------A--C---------...-G-C----CA-----------AAA---A--T-A------A-C----A---------------TG-T-GTC--......A---------CC-----C-----T-----T...---------... 6468
H.CF.90.056 ----G-----------------A--------A--C---------...---C--A-CA--------A--AAA---A--T-A------A-C----A---------------T--G---C-A......---A-C----CA-----C--G--T-----T...-----G---... 6467
H.GB.00.00GBAC4001 ----G--------------------G-----A--C---------...-GGC-----A-----------AAA---A----A------A-C----AT------------T-T--TGA----......---C-G-----C-----C-----A-----T...---------... 6668
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----G--G-----------A---C-------T---A----G---...A----A---A------A---CAAA---A--T-A-----------G-----------------T---CA-A--......--------C--------C------GC----...---------... 6348
J.CM.04.04CMU11421 ----G--------------A---C----------CAA-T-----...-G---TA--A------------AA---A----AA------------A----C----G--AT-T--TGA-A--......---A-C----CG---TTC-----T------...---------... 6674
J.SE.93.SE9280_7887 ----G--------------A---C-----------A--------...-G---CA--A------------AA--CA--T-A--------C----A------------A--T--T-A-A--......---------GTG---TAC-----T--T---...--------G... 6449
J.SE.94.SE9173_7022 ----G--------------A---C-----------G--------...-G---CA--A------------AA---A--T-A-------------A------------A--T--TGACA--......---------GTG-----C-----T--T---...---------... 6456
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----G------------T----A-----------C---------...------A--A-T-----G----AAG--A-T--AA-G---A-A----A---------------T--TGA-G--......--------------------G--A-G----...---------... 6358
K.CM.96.96CM_MP535 ----G-----------------------------C---------...------A--A-------G----AA---A-T--A--T---A-A----A---------------T--TGA-A--......---C----------------G--A------...---------... 6344
01_AE.AF.07.569M ----G--G---------T-A------------------------...-----AA--A----C--C---AAA---C----AA-------C--C-----------G--C--T--T-A----......--------C--------C------TC----...---------... 6354
01_AE.CN.09.1119 ----G------------T-AT--------------T--------...------A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--TGA----......--------C-G------C------TT----...---------... 6388
01_AE.HK.04.HK001 ----G--G---------T----A-----------C---------...------A--A------------AA--------AA-T-----C--------------G--C--T--TGA----......---C----C-C------C------TC----...---------... 6512
01_AE.JP.x.DR0492 ----G-----------GT--------------------------...------A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A----......--------C--------C------TT---A...-G-------... 7186
01_AE.TH.04.BKM ----G------------T--------------------------...------A-------C-------AA---C----AA------TC-----------------T--T--T-A----......--------C--------C------TC----...---------... 7109
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ----G------------T----------C------------A--...-G----A--A----C-A-----AA---A----AA-T-----A--------------G--C--T--TGA----......---C----C--------C------TC----...---------... 6572
01_AE.TH.90.CM240 ----G------------T--------------------------...------A--A----C-------AAG--C----AA-------C--------------G--C--T--T-A----......--------C--------C------TC----...---------... 6716
01_AE.VN.98.98VNND15 ----G------------T-------------------T------...------A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A----......--------C--------C------TC----...---------... 6409
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ---------------------------------A----------...------A---------------AA---A-T--A--------C-----------------------T-ATA--......---A-C----C-----TG-----T------...---------... 6570
02_AG.ES.06.P1261 ------C---------------------------C---------...A----CA----G----------AA---A----AA-------C-----------------AT-A--AGATC--......---A-------------C-----TGC---T...---------... 6577
02_AG.FR.91.DJ263 -------------A-----A------------------------...--G--------G----------AA---A----AA-------C----A-------------T--GTTG-GC--......---AG---C------C-C-----T------...---------... 6517
02_AG.GH.03.03GH181AG --------------------------------------------...-G---CA--A-G----------AA---A----A------A-C--G-A-------------T-A--TGAGA--......---AGG---------T-C-----TGG---T...-----T---... 7171
02_AG.LR.x.POC44951 --------------------------------------------...A--A--A---------------AA---A----AA-------C------------------T--G-T-AGC--......---AG------------C-----T------...---------... 7119
02_AG.NG.x.IBNG --------------------------------------------...-G---A-----G--C-------AA---A----AA-------C------------------T--GCT-ATC--......---A-------------C-----T------...---------... 6660
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------G------------------------------------...-G---TA----G----------AA---A--T-AA-------C------------------T----T-AGC--......---TGG-----------C-----T-G----...---------... 6329
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------G--------G-----AC--------------------...-----------G----------AA---A--T-AA-------C--G-T-------------T--GCT-GTC--......---A------------GC-----T------...---------... 6327
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------------------------------------------...-G-------ACG----------AA---C----A--------C--GGT---------------T--TGAG---......----C------------C------------...---------... 6347
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------------T------------...---------------------------------------A-------------------------AGA-C--......--G---------------------------...---------... 6334
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----G------------T-------------A--CT-----ACG...---------------------AAA---A----A------A-C----AT--------------TGCA-AGG--......---A-------------C-----TGG----...---------... 6524
05_DF.BE.x.VI1310 ----G-----------GT----------------C------A--...----GTA--A----C------CAA---A--T-A--T-----A----A------------C--T--TGA----......---C-T--------------G---------...---------... 6539
06_cpx.AU.96.BFP90 ----G------------T-A---C-G---------T--------...-G-A-CA--AC-----A-A---AA--CA----A------A-C----AT--------G-----T--TCAGC--......----------GG-----C------GGT---...---------... 7208
07_BC.CN.98.98CN009 ----G--------------A-----------T--C---------...-----AA--A------------AA---C-G--AA------TC-----A-----------T--T--TCA----......---------GTA------------GG---T...---------... 6482
08_BC.CN.06.nx2 ----G--------------A-----------T--C---------...A-----A--A------------AA---C-G--AA------T------A-----------T--T--TGA----......---------GTA-----------------T...---------... 7079
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----G------------T-A---C-G---------T--------...-----CA--A------------AG---A----AA------TC---GT-------------T--GCTGATC--......---ACG---G-----GTC---A-TGG----...---------... 6335
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------G------------T-A--G------------------...------A--A------------AA---C----A--T----------AT--------G-----T--TGAG---......---AC---------CGTG-----------T...---------... 6509
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------------T-A------------------------...-G-------AG----------AAA--CA----A--------------------------AT-TG---GTC--......---C-C-----------C-----T------...---------... 6541
12_BF.AR.99.ARMA159 ----G------------T--T-------------C---------...-----TA--A-----------CAA--CA--T-A--T---A-A--------------T--T--T--TGA----......---C-G-----C-----------------T...---------... 7149
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------------------------C---------...-G---AA--AAG------G--AAA--C---T-A-------T-GG--A---------------TGCT--GC--......---AG------------C-----T------...---------... 6558
14_BG.ES.05.X1870 --------------------------------------------...-----AA----------G---AAA--C------------A-------------------------AGACC--......--------------C---------------...---------... 6627
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------------------------------T--------...---------A----C------AG---C------A------------T---------------A--TGA----......------------------------------...---------... 6508
16_A2D.KR.97.97KR004 ----G-C---T------T-----C-G------------------GGAA-TA-AAC-A------------CA---A-T--A------A------A-------------T-T-CT-AGC--......---C-------------C------G--GT-...GG-CA----... 6508
17_BF.AR.99.ARMA038 ----G------------T--T-------------C---------...-G---TA--A----C------AAA---A--T-A--T---A-A-----------------C--T--TGA---C......---C-G-----------------------T...---------... 6355
18_cpx.CU.99.CU76 ----G------------T-------------A---------AC-...---A-----A-G--C-------AA---A----A------A-C--G-A---------------T-CG--GC--......---A-C----CC-----C-------G---T...--C--G---... 6444
19_cpx.CU.99.CU7 -------G------------------------------------...-G-A----GAC-----------AA---A----A--------C------------------T-T-CTRAGC--......---A--------------C----T------...---------... 6280
20_BG.CU.99.Cu103 ----G------------T-A---C-G--------CT--------...A-G--AA--A-G----------AA--CC----A--------C---GT---------G-----T--T-A-AG-......A----------------C------------...---------... 6606
21_A2D.KE.99.KER2003 ----G--------------------G---------T--------...------A-CA------------AA---C-T--A-----------------------------T--TGA----......----T---------------G---GGT---...---------... 6337
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----G---------------T----G------------------...A-----A--A-G----------AA--------AA----C--C----T-------------TY-GT--AGC--......---ACT----------GC-----TGG----...---------... 6327
23_BG.CU.03.CB118 ----G------------T-A---C-G--------CT--------...A-G--AA--A-G----------AA--CC----AA-------C---GTT--------G-----T--T-GCAG-......A--AC------------C------------...---------... 6606
24_BG.ES.08.X2456_2 ----GS-----------T-A---C-G--------CT--------...A-GA-A---A-G----------AA--C---G-AA-------C---GT---------G-----T--TGA-AG-......A---T------------C------GG----...---------... 6626
25_cpx.CM.02.1918LE ----G--G--------------------------CT--------...------A---------------AA---A-T--AA------------A----C----G--T--T--TGA----......---ATG-----------C-----T------...---------... 6353
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----G-----------------A---------------------...-G--GA---AAGG----G----AA--------AA-------C----A-------------T-TG-T-AGG--......----T------C----GC------------...---------... 7139
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----G-----------CT--------------------------...------A--A------A-----AA---C----A------A-C-----------------C--T--TGA----......---A-------------C------TT----...--------G... 7129
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------G-----------C------------------------...------A--A------------AA---C----A-------------T---------G--------TGA-A--......--------------------G---------...----G--AC... 6510
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------G---------------C--------------------...-----CA---------A-----AA-----T--------------------------G--A------GA-A--......A-----------------------------...---------... 6557
31_BC.BR.04.04BR142 -------------------A-----------T------------...------A--------------AAA---C-AT-A-------TC-----A--------------TC-G---C--......---A-T----C-----TG-----------T...--------G... 6604
32_06A1.EE.01.EE0369 ----G------------T-A---C-----------T------G-...---AGTA--A------------AA--CA----A------A-C--------------G-----T--TCA----......-----C----TA-----C------T-T--T...---------... 6807
33_01B.ID.07.JKT189_C ----G------------Y-------------T------------...------A--A----C-------AA---C----A--------C--------------G--C--T--T-A---C......----T---C--------------TTC----...---------... 6455
34_01B.TH.99.OUR2478P ----G------------T--------------------------...------A--A----C-------AA---A----AA-------A--------------G--C--T--T-A----......--------C--------C------TC----...---------... 6329
35_AD.AF.07.169H ----G--------------A-----G------------------...-G----A---------------AA---A--T-T-----------------------------T--TGAGA--......---AC------------C-----T------...---------... 6351
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----G------------T-A---------------------A--...A-T--AAC-A----C-------AA---A----AA-------C--G---------A-----T--GT--AGC--......---A-T----C----GTC--G--T------...---------... 6348
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----G------------T--------------------------...-G-A-----A-G----------AA---A----AA----C--C-----------------AT-T--TGAGA--......-----------------C--GTTT------...--C------... 6330
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----G--G---------T--T-------------C---------...------A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------CT-T--TGA----......---C-R-----C-----------------T...---------... 6556
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----G------------T--T--------------T--------...---A--A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA----......---C-G-----------------T------...--------G... 6628
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----G--T-----------AT-------------C---------...---A-TA-------C--G---CAA---A--T-A--T-----A---GT------------T--T--TGA----......---C-G------------------------...---------... 6666
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------G--------------------------CY--------...-----TA--A----C------CAA---A-YT-A--------A-----------------C--T--TGA----......---C-G--------C--G-----------T...---------... 6676
43_02G.SA.03.J11223 ----G------------T-A--AC-------T---T--------...-----AA--------------AAA--C---T-A--------CC--GT-C-------G-----T--TRGC---......A-------------C--C------------...--------R... 6664
44_BF.CL.00.CH80 ----G------------T--T-------------C---------...---A--A--A----C------CAA---A----A--T---A-A-----------------C--T--TGA----......---C-G-----------------------T...---------... 6590
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------------------A--------------------...---A--A--A-G----------AA---C----AA------TC--G-----------G-----TGTT-GGC--......---C-----------T-C-----T-CA---...---------... 7101
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----G------------T--T-------------C---------...-----TA--A----C------CAA---A----A--T-----A----T------------C--T--TGA----......--GC-G--------------------T---...---------... 6560
47_BF.ES.08.P1942 -----------------T----------------C---------...-----TA--A----C--G---CAA---A--T-A--T-----A----G-------------T----TGA----......A--AGC----------T-------GG---T...---------... 6562
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----G--G---------T-------------T------------...------A--A----C-------AA---C----AA----------G-A---------G--C--T--T-A----......--------C--------C------TC--C-...---------... 6386
49_cpx.GM.03.N26677 ----G---------------A-AC-------T---A--------...A---GAA--A------------AA---A--T-A--T---A----G-A------------A--TG-T-A-C--......---AC------G----TC------GC----...---------... 6575
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----G--G--T------T----A---------------------...------A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A----......--------C--------C------TT----...T-------G... 6348
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----G------------T--------------------------...------A--A----C-------AA---A----A--T---A-C--------------G--C--T--TMA----......-----G--C--------C------TC----...---------... 6489
53_01B.MY.11.11FIR164 ----G--G---------T-------------T------------...------A--A----C-------AA---C----A--------C--------------G--A--T--T-A----......--------C--C-----C-----AGG----...---------... 6503
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------T-------------T------------...-----CA--A----C-------AA---C----AA-------C-G--A---------G--C--T--TGA----......-----------G-----C------TC----...---------... 6556
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----G---------------------------------------...------A--A----C-------AG---C----AA-------C--------------G--C--T--T-AC---......---AC---C--------C------GC----...---------... 6440
O.BE.87.ANT70 --AC----AGT-----G--AA-A--------G-CA--CT-TA--...-G-A-AA--AG---G-TGG-AAAAG--A-TTT---AGG--GA----AT--C-----GACC--A---T-TA-C......C--A-C--G-CC---GA------AC-A-TA...G-C-T-...... 7168
O.CM.91.MVP5180 --AC----AGT--------AA-AC-G-----G-CA--CT-TAG-...---A--A--AG-----TGGGAAAA---A-T--A--ATCA--A--G-AT--C------ACC--A-----TC--......A--A-C--G-CC--C-T----GAAGGA-TT...GCAGAGGT-... 7170
O.CM.98.98CMA104 --AC-A--AGT--------AA-AC-------G-CA--CT-CA--...-GGA-AA--AG-----TGGGAAAAG--A-T--A-CTGG-T--CGC-AT--CC----GACT--A--TT-TA--......A--A-T--A-CC---GAG-----ATT---T...CTG--GGT-... 6627
O.FR.92.VAU --AC----AGT--C-----AA-AC-------GGCA--CT-TA-G...-GGA-TA--AC---C-TGGGGAAGG--A-TT-A----G--GGG-G-A---CC-GA--ACC-----T--TGA-......A-GAC---AGCA---GAG-----AGGA-GT...C-G----T-... 6710
O.SN.99.99SE_MP1299 --AC----AGT--------AA-A--------G-CA--CT-T---...-G-A-CA--AG-----TGGGAAAA---A-TT-A------ATG----AT--C-----GACC--A--TT-TA--......A--A-C--G-CC---GTG----AAGGA--T...C-GT--GT-... 7209
O.US.10.LTNP --AC---GAGT-----T--AA-A--------G-CAA-CT-TA-G...-G-A-AA--AG---G-TGG-AAAA---A-T--A------A-G----AT--CC-----ACC--A--TTATA-C......A-------G-TC---GAG-----ATGG-GA...G-G-T-...... 7065
O.US.97.97US08692A --AC----AGT-----G--AA-A--------A-CA--TT-G---...-G-A--A--AG---A-T-G-AAAA---A-TT-A-CT-C--GC--C-AT--C-----GACCT-A--T--TA--......A--A-C--G-CC--CCAG-----AGGAC-T...C-AGATGT-... 6631
N.CM.02.DJO0131 ----GA----C-----GT-AA-CC-------G--CT---ATA--......--TA-T--T------AA-AAT-G-............-G-GG--ATC-GT-G--G--ATG---TGAGATA......--GAC---G-----------G--AGGG--T...------G--... 6605
N.CM.04.04CM_1015_04 --ACGA----T-----GT-AA-CM-------G--C----ATAC-...--T--TA-T--TM-----YR-SAT...............AAWG-T-AT--GT-G--G--ATG---TMAGA-A......--GTC---A-----------G--AGGG--T...----Y-G--... 6598
N.CM.06.U14842 ----GA----C-----GT-AA-CC-------A--C----ATAC-...--T--TA-T--T-----GAA-AGT-G-GAT-GCA-T-CGAG-GGTGATC-GT-G--G--ATG---T-AGA-A......--GTC---A-----------G--AGGA--T...------G--... 6639
N.CM.95.YBF30 ----GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT--AATAC-...--T-GAA-T--T------AA--AT-G-............CAC-GT-ATC-GT-G--G--ATG---TGAGA-A......--GCC---A-----------G--AGGA--T...------G--... 6717
N.CM.97.YBF106 ----GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT---ATAC-...--T--TA-T--T------CA-CAT...............-GGGGT-ATC-GT-G--G--ATG---TGAGA-A......--GTC---A-----------G--AGGA--T...------G--... 6687
N.FR.11.N1_FR_2011 ----GA----C-----G--AW-CC-------A--CT---GCAC-...---...A-T--TR---R-AA--AT-G-............CG-GGT-ATC-GTGG--G--ATG---TGAGA-A......--GTC---G-----------G--AGGA--T...------G-T... 6508
P.CM.06.U14788 --AC---G-----A---T-AA-AC-C-----A-C-------A-G...-G----CCCT--G-A-TTA--CAG---G-GT-A--T-CA-GA---GT---C------A-AT-A--TGAGAG-......--GTC-C-C-CC----T------AGGT--T...--C------... 6649
P.FR.09.RBF168 --AC---------A---T--A-AC-------A-C---------G...------CCCT--G-A-TTA--CAA---G-GT-A----CAAGAT-TGTT--C------A-AT-A--T-AGAA-......--GTC---C-CC---GT------AGGT--T...--C------... 7201
CPZ.CD.06.BF1167 --A-GA--G-T--AGCTT-A-AT--------GTC-G---A----...-G---AAC-AAGGCATAC-A---AG-AGC--AAC-T-----A...C-AT--T--A--A-AT-C--T-A-G-AACGGTCT-TA-C--A-C----GT-------GG----...--C------... 7261
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----G-C-A-C--C------A-T--G-----G---AC------C...A-TC--ACT--GGCC---ATA...G-CCCTT-A--G---TTA......GC----A-------C--AGATC-A......---A-G----CA----GG-----AGGA--T...--C------... 6657
CPZ.GA.88.GAB1 ----G--TA-C-----GT-A--TA-T-----A---T----T---...-G-A-CA--ACTG-A---GTG-AG---AAGT-AA-A---A--G-TGT-TGG-----------AGTAGA-G-A......--TAGTC-A------CAT-----AGGA---...--------G... 7197
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -CA-GA--G-CT-ATGGT-A-AT--------A-CATAT-A-A-G...--GA-AACGAAGG-GTATCA-ACA---G-A--AA-T---C-A...C-AC--T----TA--T-C--TGAGA-A......A--C-C--A-CC---GA----A-AGGG---...---------... 6807
CPZ.US.85.US_Marilyn ----G--GA-T--A--G--CA-AA-----------T-----ACT...A--A-T--TACTG-A---AG-AAA--C--TG-A---.........-TT--TC-------AT-CTCAGAGGGA......--CA-T--G-C-----TT-----AGGA---...------GTG... 7171
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B.FR.83.HXB2 AAAAGAATCCGTATCCAGAGAGGACCA......GGGAGAGCATTTGTTACA............ATAGGA...AAAATA...GGAAATATGAGACAAGCACATTGTAACATTAGTAGAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTAGCAAATTAAGAGAACAA.. 7280
Env _K__R__I__R__I__Q__R__G__P__.__.__G__R__A__F__V__T__.__.__.__.__I__G__.__K__I__.__G__N__M__R__Q__A__H__C__N__I__S__R__A__K__W__N__N__T__L__K__Q__I__A__S__K__L__R__E__Q__.
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----TG-A-----A......------......--ACA-A----CTA-G--............-C---TGAA-T----...--GG----T---A-----------GTGG-C-A--A-A--G----------A-A---G---A--G---T-GTAC--------AC-T-C.. 6518
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----TTGG-A---A......------......--ACAG--T--CTA-G--............--G-ACGAC-T-C--...--GG-C--A---A-------G-----TG-C-AC---A--GC----G-A---------C--A---------CAC--------ATTATG.. 6483
A1.ES.06.X2110 -C---TG-A-----A......------......--ACAG-----CTA-G--............-C---TGAC-T----...--GG----A-----------------TG-C---------GC---------A-----GC--G--G---TC-AGC--------A--T-C.. 6512
A1.IT.02.60000 -----C--------A......------......--ACA-A----CTA-G--............-C-...GAT-T----...--GG-C--A---N-----T-----TTTG-C-A----A--G-----------------C--A-----AG--AA------G---C-T-C.. 7312
A1.KE.06.06KECst_001 ---G-T--A--G--A......------......--ACA-------TA----............-C-...GAG-T----...--GG-C--A---------T------CT--C-A-G--T--G-----------------CG-G--G-----GAAC-------CA-TAGG.. 6522
A1.RU.11.11RU6950 -C---T--A-----A......------......--ACA-A-C--CTA-G--............-C---TGATGT--Y-...--GG-C--A---AG----T-------TG-C--C---A--G---------G---C---C--A-----AG--CAC--------AG-T-C.. 6822
A1.RW.07.pR463F -----TGAA-----A......------......--ACAGA----CTA-G--............-C-AATGCC-T----...--GG----A--GA-------------TG----C-A----G--------G-A---G--CG-AG-G----CGAAC-----GA-A--T-T.. 7277
A1.SE.95.SE8538 -----C--A-----A......------......--ACA------CTA-G--............-C---TGAAGTG---...--GG----A-----------------TG----------------------A-----GC-TG--G----C-AAC--------AC-T-C.. 6503
A1.TZ.01.A341 -----TTA---A--A......------......--ACA-A----CTA-G--............-C-...GAC-T-G--...--GG----A--G--------------TG-C------A--G-T----------------G--T-G----A-ATC--------A--T-C.. 6466
A1.UA.01.01UADN139 -C---T--A-----A......------......--ACA-A-C--CTA-G--............-C---TGAA-T----...--G--CCCA---A-------------TG-C--C----T-GC----------------C--A-----AG--TAC--------A--T-C.. 6488
A1.UG.07.p191845 C----TG-G-----A......------......--ACA-T----CT--G--............-C---GGAG-T----...--GG----A-----------------TG-CTC--A-T--G-C---C----G------C-----G-G---GAAC-----GA-A----C.. 7346
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----T--A-----A......--G---......--ACA-A----CT--G--............-C---CGAC-TC--T...--GG----A-----------------TG-C--C-A-A.GG------TG--AGT-C-GC-----G---T---A---------A-GG--.. 6732
A2.CD.97.97CDKTB48 -----T--A--CT-T......------......--ACAG--C--CTA----............-ATAATAAC-T----...--GG----A-----------------T--C--C-T-A--G--------GC----C-----A--G---T-GAAC-------------C.. 6605
A2.CM.01.01CM_1445MV -----T--A--CT-T......------......--ACA---C--CTA----............-ATAATAAA-T----...--GG----A-----------C-----T--C--C-A----G-C------GTT------C--A--G---T--AAC-----CACAGC--C.. 6470
A2.CY.94.94CY017_41 -----T--A--CT-T......------......--ACA---C--CTA-...............-C-AATGAA-T----...--GG-C--A-----------------T--C-AC-A-A--TT-------G--------C--A--G-----GAAC----------GA--.. 6658
B.AR.04.04AR143170 -----T--A-A---G......---TGG......--A---------TA-G--............-C----GAT-T----...---G----A------------------C---------T-G-------C--------------A----T--TA--G-----------T.. 6459
B.AU.04.PS1038_Day174 -----T--A-RC--A......------......----------GGTA-G--............-C----GAR-T----...--RR----A-------T---------TC-G-----------C----C-GC----------AG-G------TA---------------.. 6493
B.BO.09.DEMB09BO001 ---G-T--A-AA--G......------......-----G------TA-G--............-C----GAC-T----...---G----A--G---------------C------A-AT-G-----G-G--AG-------C----C--T---A--------G-----T.. 6639
B.BR.06.06BR1119 -----T--A-A-C-A......-----G......--A---------TA-G--............-C----GAA-T----...--------A---------T------C-C---ACGC-T--C-----G-A--A------GG-A--G------TA---------------.. 6681
B.CA.07.502_1191_03 -----T--ATCCT-A......------......---------A--TA-G--............-C---GGATRT----...---G----A-----------C--C---------G-----C------GG----------G-A--G------TA---------------.. 6739
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -----T--A-A---A......------......-----------CTA-G--............-C----GAC-T----...---G-C--A------------------C-------G-A-C----------------------A----TA-A-------------A-T.. 6511
B.CN.10.DEMB10CN002 ---G----ATC-C-A......----AG......---G---T----TA----............-C----GAT-T----...--------A-----------------TG---A----A---GC---C--G---------------------CA--------G---A--.. 6665
B.CO.01.PCM001 ---G-T--A-A-C-A......------......----A------CTA-G--............TC----GAC-T-G--...-----C--A----------------CAC---A----A--------G-G--A------GG----G------A----C-----------.. 6463
B.CU.99.Cu19 ---G-T--A-A---A......------......---------G--TA-G--............-C--A-GAA-T----...---G----A---------------------TT----AG-G-----------------GG-A------T-GCA------------AC-.. 6853
B.CY.09.CY266 -----T--AAA---A......------......-----G------TA-G--............-C----GAT-T----...---G----A------------------------GA--G---T----C---AG-CC--C----------A-CA------G--------.. 6490
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 C----C--A-A---A......------......------------TA-G--............-C----GAC-T----...---G----A---------TT---------------G-AG---------T--------C-----G---T--TA--------------GGA 6558
B.DK.07.PMVL_011 ---G-TT-T-----A......------......---------GCCT--G--............CAC---AAG-T----...---G----A---A-----T------C-C--GA-G--A--------------G------TT----------AA----------G----.. 6713
B.DO.05.05DO_160884 ---G-T--A-A---A......------......-----CA---GGTA----............-C----GAA-T-G--...---G----A-----G----------------------A------------T------------G---T-GAA--------G--G---.. 6469
B.ES.09.P2149_3 ---G-T--A-A---A......------......------A----ATA-G--............-C---GGAA-T----...---G----A---A--------------------------------------------CGGA-C----T-GCA---------A-----.. 6699
B.FR.08.DEMB08FR002 -G---T--AAC---G......------......----A--T----TA-...............-C-AATGAA-T----...--------A----G----T------C-----ACGA-A------------G-------C--A-A------GCA------G-------G.. 6677
B.GE.03.03GEMZ004 --G--T--ATC---A......------......------------TA-G--............-C----AGC-T----...---G----A---A-------------------------C---------G--------CG-AG-G------TA------G---C----.. 6481
B.HT.05.05HT_129389 ---G-T--A-A---A......------......-----------CTA-G--............-C----GCT-T----...---G----A---A--------------------G--T--G-----G-A--G-TG--GGG-A--G------CA-------A---G---.. 6513
B.JM.05.05JM_KJ108 -C---TG-A-A---A......------......---C-----A--TA-G--............-C----GAC-T----...--TG----A----G----T--------C-------------C----C----G-------C----C------G---------------.. 6502
B.JP.05.DR6538 -----GG-ATCG--A......------GGAAGA--A------A-----G--............-C-AA-AAG-T-GA-...---G---CA-A-A-----T------CAC---A--A-A--C--------G---------G----G-----GAA---------------.. 7322
B.KR.07.07KYY4 -TT--T--A-C---A......------......---------G--TA-G--............-C----AAC-T----...---G----A--------------------C---------GG------C----------G----C------TA---------------.. 6939
B.NL.00.671_00T36 -----T--A-A---A......------......------------TA-G--............-C----GAA-T----...---G----A------------------C--------------------G----------C-------T-G-A------------TT-.. 6850
B.PE.07.502_2649_wg8 -G---T--A-A-G-A......------......----A------ATA----............-C-...GAC-T----...--GG----A---------T------C-----A--A-CA---T----C----------C--------AG--CA-----------G--T.. 6719
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---G-T--A-A---A......------......---------A-GT-GG--............-C----GAA-T----...--------A---A-----T-------------C----A-------G-----------G-----G------CA---------------.. 6481
B.RU.11.11RU21n ---G-T--T-A---G......------......----A-------TA-G--............-C----GAC-T----...---G----A-----------------TG------A-AT---------------A----T----G---TGG-----------------.. 6817
B.TH.07.AA040a_WG11 -----T--A-C-C-A......------......----A-----GGTA-G--............-C----GAC-T----...---G-G--A----------------G-C-------CAT-------------------------------GAA---------------.. 6613
B.TT.01.01TT_CRC50069 -G---TG-A-A---A......------......-----T-T----TA-...............-C---GGAA-T----...---G----A--GA-----T------C-C---A-GT-A--G-----------------------G---T-GAG------G--------.. 6496
B.TW.94.TWCYS_LM49 -G---T--G-A---A......---A--......-------T----TAC---............G.....CAA-C----...--------A------------------C------A---GG-----------------CC--------T--AA-----T---------.. 7263
B.UA.01.01UAKV167 ---G-T--A-A---A......------......--AG-GA-----T--G--............-C----GCT-T----...-----C--A------------------C-C-----G---C----------A------G----A----T--TA------G--A-----.. 6541
B.US.11.ES38 -C---T--AA----G......------......------------TA-G--............-CG---AGC-T----...--CG----A--G--G----------------------AGG----------A---------T-TG-----GA-------G--------.. 7220
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----T--A-AC--A......------......-----G------T-----............-C----GCT-T----...---G----A----------------------------A--------------------------------CA-------------T-.. 6526
B.VE.10.DEMB10VE001 ---G-T--A-A---A......------......----A-A----CT--G--............-C-...GAAGT----...---G----A---A----------------A------A--C-----------------G--A------T--AA---------------.. 6646
B.YE.02.02YE507 -----T--A-A---A......------......--C---------TA-G--............-C----GAT-T----...--------A---------T--------------G---A--------T-------C----CA-----T---TA-----------C---.. 6514
C.AR.01.ARG4006 G----T--AA-G--A......------......--ACA-A----CTA-G--............-C----GAC-T----...---G----A---G-------------T-------C-A--GC---------A------C-TG-AT--AG--AA-------A-A-G-TC.. 6474
C.BR.07.DEMC07BR003 -----T--AA-G--A......------......--ACA------CTA-G--............-C----GAC-T-G--...---G----A-----G---------------------A--GC------C--A--C---C--AGAG--AG--AA-G----TC---GT-C.. 6702
C.BW.00.00BW07621 -G---TG-GA-G--A......------......--ACA-A----CTA-G--............-C----GAC-T----...--------A-------------------------A-A-T-----------G--C--G-GCAG---T-GGGAA-------AG-----C.. 6630
C.CN.98.YNRL9840 -C---T--AA-G--A......------......--ACA-A----CTA-G--............-C----GAA-T----...---G-C--A------------------------GA---T---------G-A------C--AG-G---G-GAA------GC------C.. 6490
C.CY.09.CY260 -----T--GA----A......------......--ACA-A----CTA--A-............--G---GAAGT----...--------A------------------------GA-CA---C----C----------C--AG-G--AG-GAA------------T-C.. 6533
C.ES.07.X2118_2 -----T--AA-G--A......------......--ACA------CTA-G--............-C----GAC-T----...--------A---G--------------------GA-CAG--------CGCA------C-----G--AGG-AA------GA------C.. 6683
C.ET.02.02ET_288 C----T--AA-G--A......------......--ACA-A----CTA-G--............-C----GAA-T----...---G----A------------------------G---AC-G---------G---C--G--A-TG--AAGGAA-G----CA-A-G---.. 6524
C.GE.03.03GEMZ033 C----T--AA-G--A......------......--ACA-A----CTA-G--............-G----GAC-T----...---G----A-----G----------------A-GA-AAT----------CA------C--A--G-----GAA--G----AGA--T-C.. 6496
C.IL.98.98IS002 -----T--GA-G--A......------......--ACA-A----CTA-G--............-C---GGCC-T----...---G----A------------------------GA-AGGGT-------G-G------C--GG-G---T-GAA-------A------C.. 6620
C.IN.03.D24 --G--T--AA-G--A......------......--ACA-A----CTA-G--............-C----GAC-T----...-----C--A------------------------G--...---------G-A------T-CA-TG--AG---A------GC------T.. 7348
C.KE.00.KER2010 -----TG-AA-A--A......------......--ACA-A-----TA-G--............-C---TGAC-T----...---G-C--A---A-----T---------------A--AG-----------T------C-----G--AGG-AA------GA------C.. 6487
C.MM.99.mIDU101_3 -----T--AA-G--A......------......--ACA-A----CTA-G--............-CG---GAA-T----...---G-C--A-------------------------A-CA----------G-A------C--AG-G---G---A------GC-----TC.. 6666
C.MW.93.93MW_965 -----TG-GA-G--A......------......---CA-A----CTA-G--............-C----GCC-T----...---G----A-------------------------C-ATT-----------A------C--GG-G---AG-AA-------A------C.. 6485
C.SN.90.90SE_364 -----T--GA-G--A......------......--ACA-A-C--CTA-G--............-C----GAC-T----...---G----A------------------------G-T...--C------GCA------G--A--G--AAAG-A------CA------C.. 6464
C.SO.89.89SM_145 -----TG-AA-A--A......------......--ACA-A----CTA-...............-C-AATGAC-T----...---G-C--A------------------------G---AT--------C-GA------C-----G---GA-AA------GC------C.. 6509
C.TZ.02.CO178 -C---T--AA-G--A......------......--ACA------CTA-G--............-C----GAC-T----...---G-C--A------------------------GA-AGC-C---------G------C--TG-G---GA-TA------C-G---T-T.. 6493
C.US.98.98US_MSC3018 -----C--AA-G--A......------......--ACA-A----CTA-G--............-C----GAA-T----...---G-C--A-----------C----------CAGA--A---T---C----AG--A-GC--AG-G--AG-GAA-------A----T-C.. 6427
C.UY.01.TRA3011 -CC--T--AA-G--A......------......--ACA-A----CTA-G--............-C----GAA-T----...---G----A-------------------------A-AA-GC------GG-A------C--A--G--AGA-AT------GC---G--C.. 6460
C.YE.02.02YE511 -----T--GA-G--A......------......--ACA-A----CTA-G--............-C----AGC-T----...---G----A------------------------GA-AAG---------G----C---C--G------GA-AA-------A------C.. 6475
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -----T---A-G--A......------......--ACA-A----CTA-G--............-C---TGAC-T----...---G-C--A---------T-------T-------A--AGG----------A---C--G--AG-G--AGG-AA-G----GA------C.. 6633
C.ZM.02.02ZM108 -----TG-GA-G--A......--G---......--ACA------CTA-G--............-C----GAAGT----...---G----A---GC-------------------GA--GGCT-------C-A------C-CA-TG--AG-GAA-----C-----GT-C.. 7311
D.CD.83.ELI C------CA-C---A......----T-......---CA-T--C-CTA---T............-C-...AGATC--G-...TC--TA--AG----------------T------------C------G---A------C----AG-------A------G--ACC-TT.. 6822
D.CM.10.DEMD10CM009 -GC--T--A-A---A......------......--AC-GT--C-CTA----............-C-...GAC-T----...---G-C--A---A-C---T-------TG-----...A----T------------C--C-T--AG----AGAA------G--A-G-TT.. 6630
D.CY.06.CY163 G-C--T----A---A......------......---CAG---C-CTA-G--............-C-AC-AAC-T----...-----C--A---G-------------T--------T-G-G-C------------C--C----AG----A-AA------G--A---TT.. 6496
D.KE.97.ML415_2 -----TG-A-A---A......------......--AC-----C-CTA----............---...GAATT-G--...---G----A---------------GC---C-A-G--A---G-------G--------C-G---G------CA------G---CCTTT.. 6749
D.KR.04.04KBH8 CG-G-T--A-A---A......-C----......--ACA----C-CT--G--............-C-AC-AATGT----...---G----A---AG------------T--C-----CA-----------G-A------C-----T----A-AA------G----C-TC.. 7208
D.SN.90.SE365 C----G-CA-C---A......----T-......---CAG-T-C-CCA----............-C-...AGGGT--A-...---G----A-------------------------A--A--G---------A------C-----G---T--AA-------A---C-TC.. 7311
D.TD.99.MN011 -G---TG-A-A---A......------......---CA----C-CTA----............-C-...AATGT----...---G----A-----------------T------G--------------------C--C--G--G-------A------G---C-GCT.. 6485
D.TZ.01.A280 ---G-T--A-----A......------......---CA-A----CT-----............GC-...GAGGT--C-...---G----A---A-----T--------------G-----G-----G----A------C----AG------CA---C--G----C-TT.. 6480
D.UG.08.p191859 C----C-CA--C--A......------......---CA--TG--CTA--G-............-C-AC-GAC-T----...---G----A-----------------T-------A-AA-C--------G-A------G-----G----AGAA------G----C-TT.. 7291
D.YE.02.02YE516 C--G-T--A-A---A......-C----......---CAG---C-CTA----............-C-...AATGT----...---G-C--A-----------------T------G--A--C--------------C--C--A---------AA------G--A---TT.. 6460
D.ZA.90.R1 C---AT-CA-AA--A......------......---CA-A----CTA-G--............-GCA-GATG-T----...---G-C--A------------------------GA--A---------G-GA------C-----G------TA------G--A-C-TT.. 6643
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----T--A-A---A......------......--ACA------CTA-G--............-C---TGAC-T----...---G----A---A-G--------------C----A-A--C--------------C----CTG-G--CG--AA--G--GGAGACTT-T.. 6361
F1.AR.02.ARE933 -----T--A-ACT-A......------......--ACA-------TACG--............-C----GAC-T----...-----C--C---A-G-----------TG-----G--ATGC---------CA--GC--G---G-G--AAGGCA-------AGCCT-TT.. 6574
F1.BE.93.VI850 ---G-T--A-A-T-A......------......--ACA-A----CTA-G--............-C----GCA-T----...---G-C--A---A-G------------------G--A--C--------------C-GG-GT-TG--AAGGCAG------AGTCG--T.. 6599
F1.BR.07.07BR844 -----T--ATA-T-A......------......---CAT------CA-G--............-C--A-AAT-T----...---G-C--C---A-G------------G-----G---A-C----------A--AG--C---G-G--AGGGAA--G----AGTCTT-T.. 7085
F1.CY.08.CY222 -----T--A-A-T-A......------......--ACA------CTA-G--............-CG--TGCG-T----...---G----A---A-G--------C---------G-GA--C----------A---A-GG---G-G-GCGGGAA--G---C-GTCTT-T.. 6476
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----T--A-CC--G......--G---......--A-A------CTA----............-C----GAA-T----...---G-C--C---A-G-----C---------------A--C--------G-A--A--GG--AG-G--AAGGAA--G-----G--T--T.. 6615
F1.FI.93.FIN9363 -----T--A-----A......------......--ACA-T-----TA-G--............-C----GAA-T----...---G-C--A---A-G------------------G---A-C----------A------G-C-GAG--AAGGCAG-G----AGCTT--T.. 6618
F1.FR.96.96FR_MP411 -----T--A-A-T-A......------......--ACA------CTA-G--............-C---TGAT-T----...---G----A-A-A-G---T-----G-A----A-G--A--C------G---A---AA--C----G--CAAGAA--G---C-G-CT-TT.. 6486
F1.RO.96.BCI_R07 -G---T--ATA-T-A......------......--ACAC-----CCA----............-C--ACAGG-T----...---G----A---A------------T-G---A-G--A--C---------C----G--C---G-G--CAAGCA--G----AG-CTT-T.. 7355
F1.RU.08.D88_845 --GG-TG-A-AGC-T......-C----......---GC------ATA-G--............-C---TGCG-T----...---G-C--A---A-------------T------G--T--------G-AG-A---------A-YG--AG--AA--G-----G--C--T.. 6766
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----T--A-----A......------......--ACA--T---CTA-G--............-C---TGAAGT----...---G----A---A-----TT-----T-----A-G--A--C-G-----G----------C-A-----AAGGAA--G--CCA-A-C-T-.. 6625
F2.CM.97.CM53657 -G---T--G-----A......------......--AC---T----TA-G--............-C---TACCGT-C--...---G----A---A-G---T------C-----A-G--A--CTG--------A------G--GGAG------AAG-GG-CCA-AGC--C.. 6472
G.BE.96.DRCBL -G---TG-AGCA--T......------......--ACA------CTA----............-C----GAAGT----...---G-C--A---A-G-----------TG-----T-GA-----------G-G--GC---GGG-TG-CCAGGCA---C--CAG---T-C.. 7243
G.CM.10.DEMG10CM008 -C---T--GA-A--T......--G---......--ACA--TG--CTA-G--............-C---TGCT-T----...---G----A---G-G---T------GTG---AATT-CA-C-G------G-G--GA--C-GA-TG-GA-AGAA---C---A----GTC.. 6667
G.CN.08.GX_2084_08 -----T--AA-A--T......-----T......--ACA-A-G--CTA-G-G............-C---GGGC-T----...--GG----A---G-------------TG-A---GAGAAG------T--G-G-TA---C-GA--G--AAG-TAC--C--G--A-GGTC.. 6534
G.CU.99.Cu74 -----T--A--AT-T......------......--ACA---G--CTA-G--............-C---TGAC-T----...---G----A---------------G-GG---A-G--A-----------G-G--AC--C-GA--G--AAAGAA---C---AG---AGC.. 6911
G.ES.09.X2634_2 -----T--AACAT-A......------......--A-A------CTA-G--............-C---TGGC-T----...---G----A--G--------------T------G--A--G-C-----A--T-TGA--GG-A-TG--A--GAAGG-C---A----ATC.. 6790
G.GH.03.03GH175G -G---T--AA-AT--......------......--ACA------CTA-G--............-C---TGAC-T----...-----C--A----------------TTG---A-G---A----------C-GGTGA--C--A--G-CAAA-CAC-TC--GAG---ATC.. 7359
G.KE.93.HH8793_12_1 -----T--A-ACC--......--G---......--ACA---GC-CTA-G--............-C---GGAC-T----...--------A-----G---------G-TG-----G--AG---T----G-----TGA--G-GA--G--AAAGCAC--C-----A--ATC.. 6689
G.NG.09.09NG_SC62 -G---T--AA-A---......-----T......--ACA-A-G--CTA-G--............CA---TGAC-TC---...--------A-----------------TG-A---GC------------A--T-TGA--C-GA-CG--A-GGAACT-C---A-A-GACC.. 6486
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B.FR.83.HXB2 AAAAGAATCCGTATCCAGAGAGGACCA......GGGAGAGCATTTGTTACA............ATAGGA...AAAATA...GGAAATATGAGACAAGCACATTGTAACATTAGTAGAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTAGCAAATTAAGAGAACAA.. 7280
Env _K__R__I__R__I__Q__R__G__P__.__.__G__R__A__F__V__T__.__.__.__.__I__G__.__K__I__.__G__N__M__R__Q__A__H__C__N__I__S__R__A__K__W__N__N__T__L__K__Q__I__A__S__K__L__R__E__Q__.
G.PT.x.PT3306 -G---T--AA-CT--......-C----......--ACA---GA-CTA-G--............-C---TGAT-T----...---G----A-----------------TG------A-CA--GC---T--T-TGTGA--C-GA-TG--A--GCA---C--------ATC.. 7247
G.SE.93.SE6165_G6165 -----G--AA-A--GGGA-TT------......--ACA-A-G--CTA-G--............-C---TGCC-T----...---G-C--A-----------------TG---C--A-AG---------AG-GG-C---C-GA-TG-C---GCAG--C--G-GA--ATC.. 6707
H.BE.93.VI991 -----T--A-----A......--G---......--ACA------CTA-G--............-C---TGAC-TC---...---G----A----G----T-------T------G--AA-C--------G-G--C---C-CA--G--ATC-C-------G--AGCT-C.. 6679
H.BE.93.VI997 ---G-T--A-A-T--......--G---......---CA------CTA-G--............-C---TGAT-TC---...-----C--A-----------------TG-----GA--AG-----------G------C------------CAC-------TA--T-C.. 6609
H.CF.90.056 -C---T--A-A-T-A......--G---......--AC-------CTA-G--............-C---TGAC-TC---...---G----A-----------------T---------A--G-C--------G------C-C---G---T--CAC-----G--AT---C.. 6608
H.GB.00.00GBAC4001 ---G-T--A-A---A......--G---......--ACA------CTA-GT-............-C---TGAAGTC---...-----C--A-----------------T------G--A--C----------G--C---T-CA-TG---TC-A-C--------A-G--C.. 6809
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --GG-T--A-CC--A......------......---CA--TGC-ATA-G--............-C---TGCAGT----...-----C--A------------------------G---T------------T------C-TA-AG-----GAAG--------------GA 6491
J.CM.04.04CMU11421 --GG-T--A-AC--G......--T---......--ACA--TGC-CT--G--............-C--AGAGAGT-G--...--GG----A---AG----T-C-----TG-------C...--C-----C-GAGT----GGTACAG-----GCA---C------G-T-T.. 6812
J.SE.93.SE9280_7887 ---G-T--A-AC--G......------......--ACA--TGC-CTACG--............-C----GAA-T----...--------A---G--A-----------------GA-AG-G-T----G----------CGTAGAG------CA---C----------C.. 6590
J.SE.94.SE9173_7022 ---G-T--A-AC--G......------......--ACA--TGC-CTACG--............-C---GGAA-T----...---G----A--GA-----T-----------------AA-G-T---------------CGTAGAG------AA---C----------C.. 6597
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----T--A-A---A......------......--A--------CTA-G--............-C---TGAC-T----...---G----A--G--G--G--------------CG---G-C-G--------A---G----C--AG--AAG-AAG-----G--A----C.. 6499
K.CM.96.96CM_MP535 -----T--A-A---G......------......--A-A------CTA----............-C---TGAT-T----...---G----A-----G--------C---------G---A---------C-TG-------GCAGAG--AAGGAA--GC---A------T.. 6485
01_AE.AF.07.569M -C---TG-A-----A......------......--ACA--TG---TA-GG-............-C----GAC-T----...---G--CCA---A-----T-----C-G----A-G--A----T--------AG----G------G--A--G-A-------A---G--C.. 6495
01_AE.CN.09.1119 -C---T--AAA---A......------......--AC-------CTA--G-............-C----GAC-T--C-...---G----A----G---CT-----G-G----A-G--A-----------G-A---------AG-G------AA-------A---G--C.. 6529
01_AE.HK.04.HK001 G----TG-G-----A......------......--ACA--T---CTA--G-............-C----GAA-T--C-...---G----A--GA-----T-----C-G----A-GC-A--------G-A--AGT----------G------AA-----------G---.. 6653
01_AE.JP.x.DR0492 -C-----CATC---A......----A-......--ACA--T-C-CTA--A-............-C----AAC-T-TAT...---G----A--GA-----T-C---G-G----A-G--A-----------G-A------------G--A--GAA-------A---G--C.. 7327
01_AE.TH.04.BKM -----T--AAC---A......------......--ACA-ATG---TAC-G-............-C----GAA-T----...---G----A---A-----T-----G-G----A-G--A--G--------G-A-------G----G-----GTA-------A---G--C.. 7250
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -C---T--A-A---A......------......--ACA------CTA--A-............-C----GAA-T----...---G----A---A-----T-------TG----C-A-A--G----------A------G-C---G--AT-GAA---------AGG--C.. 6713
01_AE.TH.90.CM240 -C---T--AAC---A......------......--AC---T---CTA--G-............-C----GAT-T----...--------A---A-----T-----G-G----A-G--A-------------AGT----------G--A--GAA-------A---G--C.. 6857
01_AE.VN.98.98VNND15 -T---G--GAC---G......------......--ACAT-T---CTA--G-............-C----GAC-T----...--------A--GA-----T-----G-G----A-G--A---C---------AGT----------G--A--G-A---C---A---G--C.. 6550
02_AG.CM.08.DE00208CM001 G----TG-A-----A......------......--ACA------CTA-G--............-C---TGAG-T----...--GG----A-----------C-----TG-C------A----G---G---GA------G--A--G------AGC-----CATA-GT-C.. 6711
02_AG.ES.06.P1261 -----T--G-----A......------......--ACA-A----CTA-G--............-C---TGAC-T--C-...-----C--A---AG------------TG-C---------G-----------------C--A--G-G---GCA--------G-----C.. 6718
02_AG.FR.91.DJ263 -----TG-A-----A......------......---CA-A----CTA-G--............-C---TGAC-T----...--GG----A-----------------TG--------T--G---------GA------C-----G-G----CAC-------GA-G--C.. 6658
02_AG.GH.03.03GH181AG C-G--TG-A--A--A......------......---CA-A----CTA-G--............-G---TGAC-T----...--GG----A-----G-----------TG-C----A-AA-G--------GC-------CG-A--G-----GAA--------GC-G--C.. 7312
02_AG.LR.x.POC44951 -----TG-A--A--A......------......---CA-A-----TA-G--............-C---TGAC-T----...---G----A---------T-------TG-C------A--G---------CA------C--A--G------CACG------G--GTCC.. 7260
02_AG.NG.x.IBNG ---G-TG-A-A---A......------......---CA------CTA-G--............-C---TGAC-T----...--GG----A-----------------TG-C----A-A--G----------A------C-T---G---T--CAC------AGACGT-C.. 6801
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----TG-A-----A......------......---CA-A----CTA----............-C---TGCAGT----...--GG-C--A-----------------TG-C-------A-----------G-------C--A--G-G-T--CA------G-GA-G--T.. 6470
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -C-G-TG-G--A--A......------......---CA-A----CTA-G--............-C--ATGGT-T----...--GG----A---A-------------TG-C--C-A----G--------G-----C--CG-A--G------CAC-------GA--A-G.. 6468
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---G-TG-A-A---A......------......--ACA------CTA-G--............-C---TGAC-T----...--GG----A---------T-------TG-C---G-----GG---------AG-----C--A--G-G-T--CAC-----CAGA----T.. 6488
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---G-T--T-A---A......------......------------TA-G--............-C----GAC-T--C-...---G----A-------------------------T-A----------------A-------------T--T----------A-----.. 6475
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----TG-A-A---A......--G---......--ACT-A---GGTA-G--............-C---TGAA-T----...---G----A------------------------G--AATG-T------G----C------GT----AG-GAAG----G-A-AG--TC.. 6665
05_DF.BE.x.VI1310 -----T--A-A-T-A......------......--ACA------CTA-G--............-C---TGAC-T----...---G-C--A---A-G------------G-------G-A-C----------A--C----TC---G----G-AAG-G---CAGTCT--C.. 6680
06_cpx.AU.96.BFP90 -----T--ATCCT-T......------......--ACA---G--CA--G--............-C---TGAC-T----...---G----A--------T--------TG-------------T----CAG-T-TAC--GG-G-AG-GAAGGTA---C--GA----GTT.. 7349
07_BC.CN.98.98CN009 -----T--AA-G--A......------......--ACA-A----CTA-G--............-C----GAA-T----...---G-C--A------------------------GA--AT-----------A---C--C--GG-G--AG-GAA------GC------C.. 6623
08_BC.CN.06.nx2 -----T--AA-G--A......------......--ACA-A----CTA-G--............-C----GAA-TC---...---G-C--A------------------------G--...-------GGG-A-TG---C-TAG-G--AG--AA------GC------C.. 7217
09_cpx.GH.96.96GH2911 -C---TG-A-----A......------......--ACA-A-G--CTA-G--............-C---TGAC-T----...---G----A--GA---T-------C-G----A-G--A-----------G-A-TC---GG-A--G-----GAA-------A--G---C.. 6476
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -G---T--AA-G--A......------......--ACA-A----CTA-G--............-C-...GAC-T----...-----C--A---------T---A----------G--A--G----------A------C----AG------AA------G----C-TT.. 6647
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----T--A--G--A......------......--ACA---T--CTA-G--............-C---TGCT-T----...--GG----A---------------GTA--C-A-GC-A---T-------------------AG-G---T-GAAC-------GC--AT-GA 6684
12_BF.AR.99.ARMA159 -----T--A-AGT-A......------......--AC-G------TA-G--............-C----GAC-T----...--GG-C--T---A-G-----------TG-----G-----C------G---A--GG--G-----G--AAGGCA--G------TCT---.. 7290
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----T--A--G--A......------......--ACA------CTA-G--............-C---GGAT-T----...---G----A-----G--------------C------CA---------------C---C-----G-----GCAC-G------A--T-T.. 6699
14_BG.ES.05.X1870 -----G--AAC---G......------......--A----T---GTA----............-C----SAA-T----...---G--R-A---A-------------------C-A--A----------------C--GG--------T-GAA---------------.. 6768
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----T--A-A---A......--T---......------T---GGTA----............-C----GAA-T----...---G----A------------------C-------CA--------GG------------C------A--GAA---------------.. 6649
16_A2D.KR.97.97KR004 -GG--TG-A--C--T......------......--AC----C--CTA----AGGCAAACATAT-C-A-GCAAGC--A-...--GG----A-----------A-----T--C--C--CAG-C--------G--------C--A--G-----GAGC-G------A--T-C.. 6661
17_BF.AR.99.ARMA038 -----T--A-AGT-A......------......--AC-T------TA-G--............-C----GAA-T----...---G-C--C---A-G-----------TG------A-A--C----------A--A---G-----G--AGGGCA--G---GAGTCT--T.. 6496
18_cpx.CU.99.CU76 -G---T--A-A---A......------......--ACA------CTA-G--............-C---TGAC-T----...---G----A-----------------T-----CGA-AA-G-T------G--------C-CG--G------CAC-----G---G---C.. 6585
19_cpx.CU.99.CU7 -C---TG-A-----A......------......--ACA--T----TA-G--............-C----......---...--GG-C--A-----G-----------TG-C----A-AA-G-G-----AG-AG-C---C--G--G------AAC------C--TC-TC.. 6415
20_BG.CU.99.Cu103 --G--T--AG-AT-T......------......--ACA---G--CTA-G--............-C---TGAC-T--C-...---G----A---------TT----GTGG---A--A-A-----------G-G-TGC--C-GA--G--AAAGCA---C--GCT---AGC.. 6747
21_A2D.KE.99.KER2003 C--G-T--A-A---A......------......---CA----C--TA----............-CC...AAG-T----...---G-C--A--G--------------T--C---G-----G----------A------C--AG-G------TA---------AG--TT.. 6475
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --C--T--A-----A......------......--ACA--TC--CTA-G--............-GG--TGAT-T----...--GG----A---A-----T-----G-GG-C-A--A-A--G--------G-A------C-CGG-G---TA-AAC-G------A----T.. 6468
23_BG.CU.03.CB118 --G--T--AACAT-T......------......--ACA------CTA-G--............-C---TGAC-T----...--------A---G-----TT----GTGG---A----A--GCC------G-G--GA-GC-GA--G--AAAGCA---C--GCT---AGC.. 6747
24_BG.ES.08.X2456_2 -GG--TR-AG-A--T......------......--AC----G--CTA----............-C---TGAT-T----...---G----A-----------C----TAG---A-G--A--------GGGG-G-TGA----TA--G--AAAGCAG--C--TCTA--A--.. 6767
25_cpx.CM.02.1918LE -----T--A-A---A......------......--ACA------CTA-G--............-C----GAC-T----...---G----A-----------------T---------T-CC-------C--G------C--GGAG---T-GCAC--------A----C.. 6494
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----T--A-A-C-A......------......--ACA-T----CTA-G--............-C---TGAT-T----...---G-C--A--------TGC---C-----C------AA-G-T---G----AG----G-GCA--G------AAC-G-----T--T--C.. 7280
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----TG-AA--C-A......------......--ATCC-T--GGTA--G-............CC----GAAGT----...---G----A---------T-------T----A----AA-G-G------GGA------T-CA--G---T-GCAC-----G--AG---C.. 7270
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---C-T--A-A-C-A......----GG......------AT-A-GTA-GT-............-C--A-CGA-T-CA-...---GG---A--------------C-------------A-------G-A----------G----G---T--CA------GA-------.. 6651
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----T--A-A---A......------......------------TA-G--............GC----GAGGT----...-----G--A----------------G-C-----GA-T----------A-GG------G------------CA------G-------G.. 6698
31_BC.BR.04.04BR142 G----T--AA-G--A......------......--ACA-A----CTA-G--............-C----GAC-T----...---G----A-------------------------A-A--GC------C-GA------C--G--G---G--AA------GC---G--C.. 6745
32_06A1.EE.01.EE0369 -G---T--A-AC--T......------......---CA---G---T--G--............-C---TGAC-T----...---G----A--------T---------------G--------------G-G-TG---C-TA--G-GATAGCA-------AG---TCC.. 6948
33_01B.ID.07.JKT189_C -C---T--A-C---A......------......--ACA--T---CTA--G-............-G----GAC-T----...---G----A--GA-----T-----G-GG---A-GA-A----T---T----AGT----------G-GA--GAA-------A------C.. 6596
34_01B.TH.99.OUR2478P -C---TG-A-A---A......------......--ACA------CTA--A-............------GAC-T----...---G----A---------T-----G-G----A-G--A-----------G-A------------G-----G-A---------A-G--C.. 6470
35_AD.AF.07.169H -----T--A-----A......------......--ACA------CTA-G--............-C-...GAT-T----...--GG-C--A-----------------TG-C------T--GCC-----G--A------G-----G-GAAG-CAC--------A----C.. 6489
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---G-T-CA-C---A......------......--ACA---T--CTA-G--............-G-AATGATGT----...--GG-C--A---A-----------G-GG-C-A-GC-A--G--------G-------GC-G---G---TACAA---------A--TTT.. 6489
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----TG-A--C--A......------......--ACA-A----CT--G--............-C---TGAC-T----...--GG-C--A---A-------A---GCTG-C-A--A-A--G-G--------AG-----C--A--G---T-GCAC--------A-C--T.. 6471
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----T--A-A-T-A......------......--ACA-------TA----............-C----GAT-T----...---G-C--C---A-G---T-Y------G-----G---A-C-T-----------A---G--AGAG--AAGGAA--------GTCTT-T.. 6697
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----T--A-A-T-A......--C---......--ACAT------CA----............-C----AAG-T----...---G-C--C---A-G-------A---T------G--A--C----------A--A----G----G--AAGGAAG----G-AGTCT--C.. 6769
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -C---T--AAA---A......------......--AC--------TA-G--............-C----GAC-T-G--...---G-C--C---A-G-----------TG--------A--C-----G----A--A---------G---GGGCAG------AGCGT-TT.. 6807
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----T--A-A---A......-C----......--AC--------TA-G--............-C----GAC-T----...---G-C--C-----G---T--------G-------G-A-C----------A--A---G---GAG--AGGG-A--G-----GTCT-TT.. 6817
43_02G.SA.03.J11223 -----T--AG-AT--......--T--T......--ACA-A-G--CTACG--............-C---TGAT-T----...---G----A---G-------------TG-A------A---G-------G-G--G-----GA-TG--AAGGCAC--C--CACA-GATC.. 6805
44_BF.CL.00.CH80 -----T--A-A---A......------......--ACA-------TA-G--............-C----GAC-T----...---G-C--C---A-G-----C-----TG------A-A--G----------A--A---G--AG-G--AAAGCAG------AGTCT--C.. 6731
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -C---TG-G-----A......------......--ACA--TG--CTA-G--............-C---TGAT-T--C-...--------A--GA-------------TG--GA---------C----CA--A---C----GG-AG-----GCAGC-C----G-----G.. 7242
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----T--A-AA--A......------......--AC--------TA-G--............-C----GAT-T----...---G-C--C---A-G------------G-----G-----C----------A--A---G--AG-G--AAGGCA-------ATTCTT-T.. 6701
47_BF.ES.08.P1942 -----T--A-A---G......------......--C-AG-T----TA-G--............-C----GAT-T----...--------A-------------------------A-----------------------G---------C--A------G--------.. 6703
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----G--GAC---G......------......--ACAT-T---CTA--GC............-C----GAA-T--C-...---G-AG-A-AGA-----T-----G-GG---A-G--A---C-----G---AGT-C---C---AG-----GAA---C---A---G--C.. 6527
49_cpx.GM.03.N26677 --GG-T--A-ACT-A......------......---CA--TGC-CTA-G--............-C---TGCAGTTG--...---C-G--A--------------------C---GA-T--G-C------------C---GTA--G------TA---C--------T-C.. 6716
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -C---T-CA-----A......--G---......--ACA--T---CT--CA-............-C----GAC-T----...---G----A---A----TT-----G-G----A-G--A-----------G-G-------G----G--A-A--A--------------C.. 6489
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -C---T--AG----G......------......--AC---T---CT---G-............-C----GAA-T--C-...---G----A---A-----TT----G-G----A-G--A-------------AGT----------G--AAGGRA-------A---G--C.. 6630
53_01B.MY.11.11FIR164 -C---TT-AAC---A......------......--ACA--T---CTA--G-............-C----GAC-T----...---G----A---AG----T-----G-G--G-A-G--A--G-------GG-AGT----G-----G--A---A--------A---G--C.. 6644
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----T--A-A---A......------......--AC---TG--CTA--G-............TC----GAT-T----...---G----A---------T-----G-G----A-G--A-------------A--------T---G--T---AA-------A---G--C.. 6697
55_01B.CN.10.HNCS102056 -C-G-T--AAC---A......------......--ACA--T---CTAC-G-............-C----GAT-T----...---G----A---A-----TT----G-A----A----A--G-------GG-AGT---------AG--A--TCA-------A--GG--C.. 6581
O.BE.87.ANT70 C--GAG--GA-A--A......--T---.........-TG--C-GGTAC-GCATGGGAATAGGGGG-AC-GCAGG-......AAC-GCTCA--GGC---TT----C--GTA--A-GCCA-TG-T---GGA--A-TA--------A-C----GAA-GG-ATTT-----T-.. 7315
O.CM.91.MVP5180 C--GAT--ATA--CA......--T---.........-TGAG--GGCGC-GTATGACACTTAAA-G-A-TAAC--T-C-TCACC--GATCA--GGT---TT------CATA--A--AGA-TGT----G-A--TG-CC--C----A-C-----TA-GG-ATTT-A-T-TT.. 7323
O.CM.98.98CMA104 G--CAG--GAAG--A......--C---.........-TG--C-GGTAC-GCATAGATATAGGG-G----AAC-C-......A-CG-CCCA---AG---TTT---C--AT--GAAGA-A-C--------AG-AG-C----R---A-C----GAA-GG-ATTT-----TT.. 6774
O.FR.92.VAU CG--AG--AATGGCA......--T---.........-TG--T-GGTAC-GCATGGCCCTTAGT-ATAC-AAG.........--GG---CA--GGC---TT-------TTA----GCCA-TG-C-----C--AG-C------A-C---A--GAA-G--ATTT-----TT.. 6854
O.SN.99.99SE_MP1299 C--GAG--A-AA--A......--T---.........-TG--C-GGTAC-GCATGAGCCTGGCCCA--AGGGA---CC-...AAT--CTCA--GAT---CT----C--GTA--AC-TCT-TG-T---G-A--AG-C----------C----GAA-GG-ATTT---C-TT.. 7359
O.US.10.LTNP GCTCCG--GA-CG-A......--G---.........-TG--CC-GTAC-GCTACCGTCTAGCGCA-TC-GGG--T......AAC-GCTCA--GG----T-----CCGGTA--A-CCCA-TG-T---G-A-GAG-AC-------A-C----GAA--G-ATTT-----TT.. 7212
O.US.97.97US08692A C--GAG--AATG-CA......--T---.........CTG--C-GGTA--GCATGGAACTAAAG-A--ACACA--C-C-...TCC--ATCA---AT---TT-----G-GTA--A--CCAAG--G---G-AG-GG-C----G-----C----GAA-GG-ATTT----TT-.. 6781
N.CM.02.DJO0131 GG-CAGG-A-AA--A......-----T......-CT-TGA-----TA--AC............----A-AAA-T-G--...---G-C--T-----------C-----TG-CTC--AC-A-...----GATCA-TG-GG--TA-A-C-AAAGAG---A---AGAGC-TC.. 6743
N.CM.04.04CM_1015_04 GG-CAGG-G-AG--A......-----T......-CT-TGA-----TA--AC............----AGAAA-T----...--GG-C--T-----------C-----TG-CTC-GA--A-...-----ATCA-TG-GGG-TAGA-C-AAAGAG---A---AG-GC-TC.. 6736
N.CM.06.U14842 GG-CAGG-A-AA--A......-----T......--T-TGA-----TA--AC............----AGAGA-T----...---G-C--T-----------C----GTG-CTC----AA-G-C---GGAGCA-TG-GG--TAGC-C-AAAGAG---A----GA-C-TC.. 6780
N.CM.95.YBF30 GG-CAGG-G-AG--A......-----T......-CT-TGA-----TA--AC............----A-AAA-T-G--...---G-C--T---------T-C-----TG-CTC--A--A-CT----G-ACCA-TG-GG--TAGA-C-AGAGAGG--A---AGA--ATC.. 6858
N.CM.97.YBF106 GG-CAGG-G-AG--A......-----T......-CT-TGA-----TA--AT............----A-AAA-T-G--...---G-CG-T---------T-C-----TG-CTC-GA--A-...---GGATCA-TG-GG--TA-A-C-AAA-AG--GA---A-AG--TC.. 6825
N.FR.11.N1_FR_2011 GG-CAGG-G-AG--A......-----T......-CT-TGA-----TA--AT............----AGAAA-T--C-...---G-C--T--------G--C-----TG-CTC--A--A-G-G-----AG-A-TG-GG--TA-A-C-AAAGAGG--A----GA--AT-.. 6649
P.CM.06.U14788 GG-CA-G-G-AAC-A......---GTC.........-TGA---GGTA--AT............--GAA-CACT-CG--...--CG----C--GGC---T--------TG--TC---G-A---T-----A-GA--C---G--TG-G-CAG-GAGGCCA-CT-GA-GGCT.. 6787
P.FR.09.RBF168 GG-CA-G-G-AA--A......-----C.........-TGA-C-GGTA--AT............--GAA-TTCT-C-C-...--TG----C--GA----TT-----------TCC-TGCA---T----CAG-A--C------TCTG-CAG-GAGGCCA-CT-GA--GCT.. 7339
CPZ.CD.06.BF1167 GG-CAGG-A-AG--A......--G---......--C-TGA-C--CTA--AT............---A--AATGTT--T...---G-C-CT---A-G---TT---CT-TG-A-AC-A-A--CT----G-A--TG--ACTG-GGCAGC-AAAGTAGC-A---AC---ACT.. 7402
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 GGTCA---A-AA--A......------......-CA-TGA-T---TA--AC............----A-AATGT-G--...--GG-C-CT---A-----T-----G-G--A-A-G-GA--C-G---GCA--AG-CC-C--TG-A-C-AAAGAAGTTC----GA-CAT-.. 6798
CPZ.GA.88.GAB1 GG-GAGG-G-AG--A......--G---......--A-TGA-C---TA--AT............----A-AATGT-G--...---G---CC---TCT--CT-C-----G--A-A-G-GA-C-C-------CGA--GG-GG--G-AG--AAA-AGGCT---GC-ACCTC-.. 7338
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GGTCAGG-A-AG--A......------......----TGA-C--CTA--AC............-G--A-AAC-TCT-T...---G---CT--GA----CTT---CT-TG---A-GC-A-TG-G---CGG-GA---C-TG-GAT-GCCAAA-CAGCCC-C------GCC.. 6948
CPZ.US.85.US_Marilyn GG--ATG-A-AAC-A......------......--A-TGA-T---TA--AC............---CC-AAG-T-G--...---G--G-A---G----------------CTCA-A-CTG-C----G-G--ACAGAG----T-C-CTTTAGAG-T-A---A-A-GG--GC 7314
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B.FR.83.HXB2 .......TTTGGAAAT..................AAT............AAA......ACAATAATCTTTAAG...CAA............TCC...TCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAC 7389
Env __.__.__F__G__N__.__.__.__.__.__.__N__.__.__.__.__K__.__.__T__I__I__F__K__.__Q__.__.__.__.__S__.__S__G__G__D__P__E__I__V__T__H__S__F__N__C__G__G__E__F__F__Y__C__N__S__T__
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......---AAG.....................--C............---......-------G-----CT...A-C............CAT...-----------T------G--AC---A--T-----------------A-----------T-----CA--T--G 6624
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......-ACAAC....................................---......------GAA------...A-T............---...-----------TTT-------AC---A--T-----------------A--------------C---A-----G 6586
A1.ES.06.X2110 .......----TG.....................--C............G--......-------CG----CT...A-C............---...-----------T--------------A--T-----------------A-----------T-----CA--T--G 6618
A1.IT.02.60000 .......---AA-.....................--C............---......-------------G-...A-C............---...-----R--A--TTT-------AC---A--T-----C-----------A-----------T--C---A-----G 7418
A1.KE.06.06KECst_001 .......ACAAAT.....................-T-............-C-......-A------A---GCT...A-C............C--...-----------T-T------CA-G--A--T-C---------------A-----C-----T------A--T--A 6628
A1.RU.11.11RU6950 .......---CAT.....................--C............---......-------------G-...A-C............---...-----------TGT----G--AC---A--T-----C-----------A-----------T--C---A-----G 6928
A1.RW.07.pR463F .......--CAA-.....................--C............---......-------AA----CT...A-C............---...-----------TTT-------ACC--A--T-----------------A-----------T------A--T--G 7383
A1.SE.95.SE8538 .......---AAT.....................--C............---......-------------CT...A-C............---...-----------T-T-------AC---A--T-C-G----------G--A-----------------CA--T--G 6609
A1.TZ.01.A341 .......---A-T.....................--C............---......--------A--C-CT...A-C............---...-----------T-T------CAC---A--T--------C--------------------T------A--T--G 6572
A1.UA.01.01UADN139 .......---AAT.....................--C............---......-------C-------...A-C............---...-----------TTT----G--AC---A--T-----C-----------A-----------T--C---A-----G 6594
A1.UG.07.p191845 .......---AAG.....................--C............---......--------A---G-T...---............C--...-----G-----T-T------CAC---A--T-----------------A-----------T------A--G--G 7452
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......----A-.....................--C............---......------G-----G-T...A-T............C--...-----------TTT-------AC--T---T------------AA---A--G--------T--C---A--T--G 6838
A2.CD.97.97CDKTB48 .......--CCCT.....................---............---......--------------T...AGC............---...-------------T-------AC---A--T-----------------A-----------T--C---A-----G 6711
A2.CM.01.01CM_1445MV .......--CCCT---..................GC-............-C-......--------------T...AGC............C--...-------------T-------AC---A--T-----------------A----------TT--C---A-----G 6579
A2.CY.94.94CY017_41 .......--CCCT.....................--G............---......--C----------CT...A-C............---...---------------------AC---A-TT-------------C---A-----------T--C---A-----G 6764
B.AR.04.04AR143170 .......---........................---............---......--------------T...-G-............---...---------------------A---T---T-C------------G---------------------A------ 6562
B.AU.04.PS1038_Day174 .......-----G.....................---............---......------G------GT...--C............---...-------------------------T-------C-C-----------------C------------A------ 6599
B.BO.09.DEMB09BO001 .......---AA-.....................--C............---......-------G------T...TC-............--T...-------------------------T-T---C----------------------------------A----GA 6745
B.BR.06.06BR1119 .......A--AAT...AACACATTACACTTAAAT--C............-C-......-A----GC-----CA...A-C............---...---------------------A---T------C--------------------------------CA--G--- 6805
B.CA.07.502_1191_03 .......---AAT.....................---............--G......------GA-------...-C-............CA-...A------------------------T------C-----------------------T-------G-A-----T 6845
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 .......-----G.....................---............-C-......------G-------T...--G............---...-------------------------T----------------------------------------A--G--- 6617
B.CN.10.DEMB10CN002 .......-GGCCT.....................---............--G......--------------T...---............---...----------------------C---A--------------------------C------------A--T--A 6771
B.CO.01.PCM001 .......-A-AA-.....................---............---......--------------T...---............---...-------------T-----C-----T---T------------------------------------A------ 6569
B.CU.99.Cu19 .......---A-G.....................---............---......--------T------...---............---...--------A----------------T----------------A-----------------------A-----A 6959
B.CY.09.CY266 .......--CAAG---..................-CC............-C-......-A----G-------C...--C............---...-----------T--------CA----A--T------------------------------------------- 6599
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ATTG...---A--.....................---............---......------GC-------...-C-............---...-------------------------T----------------------------------------A------ 6668
B.DK.07.PMVL_011 .......-----GG-G..................---............---......--------------T...---............---...-------------------------T----------------A-----------------------A-G---- 6822
B.DO.05.05DO_160884 .......---AAT....................................---......------G----C--A...-C-............---...------------------------CT------------C--------------C------------G-----G 6572
B.ES.09.P2149_3 .......---AA-.....................---............---......------G-------T...---............---...-------------------------T----------------CA----------------------A--T--A 6805
B.FR.08.DEMB08FR002 .......---AAT.....................--A............-C-......GA----G------CA...--C............---...------------------G----G-T------C--------------A------------------A------ 6783
B.GE.03.03GEMZ004 .......---AA-.....................---............---......--------------T...---............--T...-----------------------------------------------------C---------G--A---A-- 6587
B.HT.05.05HT_129389 .......---AAT....................................--G......------------G-T...-G-............---...--------------------------T---------------------------------------A-----A 6616
B.JM.05.05JM_KJ108 .......---AAT....................................---......--------------T...TC-............---...-----------------------G-T-TTT--C---------------------------------A--G--- 6605
B.JP.05.DR6538 .......-----G.....................---............---......------G-------T...---............---...-------------------------T---T-------C----------------------------------- 7428
B.KR.07.07KYY4 .......C---AG.....................G--............--TACAACA--------------T...AGT............---...-----------------G---AC-G-------C-----C------------------------G--A------ 7051
B.NL.00.671_00T36 .......-A-AAG.....................---............---......------G-------T...TC-............---...-----------T-------------T----------------A-----------------------A------ 6956
B.PE.07.502_2649_wg8 .......-----G.....................---............--G......------G-------A...A-T............G--...----------------------C--T----------------A-------------------C---A-----T 6825
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......---AAG.....................---............---......------G-------T...--C............---...-----------T-------------T------C--------------------------T------A------ 6587
B.RU.11.11RU21n .......---AAG.....................---............---......---C---A-----CT...A--............---...-------------------------T----------------------------------------A------ 6923
B.TH.07.AA040a_WG11 .......-----G.....................--C............---......------G-------T...---............---...-----------------G-------G-------------------------------------G--A--T--- 6719
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......----AG.....................---............---......------G-------T...---............---...-------------------------T----------------------------------------A--T-C- 6602
B.TW.94.TWCYS_LM49 .......-----G.....................---............---......------G-------T...---............---...-------------T-----------T----------------------------------------G------ 7369
B.UA.01.01UAKV167 .......---AAC.....................-G-............-C-......------------G-TCAA---............C--...C--------------------T---T-----C---------------------------T------A--T--A 6650
B.US.11.ES38 .......---AAC..................ACA-CA............-C-......-------GG----CT...---............---...-------------------------T-----C---------------A------------------A-----A 7329
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......-A-AAC.....................--G............-C-......--------T----CA...A-T............---...------------------------GA----------------------------------------A------ 6632
B.VE.10.DEMB10VE001 .......-A---G--C..................--AACAATTGGGAAC---......------GC-------...-CC............---...------------------G------T------------C---------------------------A------ 6767
B.YE.02.02YE507 .......------G-A..................---............---......------G-------T...---............---...-----------T------------------------------------------------------A------ 6623
C.AR.01.ARG4006 .......--CCCT.....................---............---......------CAA----CA...A-C............CA-...-------------T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A------ 6580
C.BR.07.DEMC07BR003 .......--CCCT.....................---............---......-------AA---G-A...AG-............CA-...--------A----T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--A 6808
C.BW.00.00BW07621 .......--CCCT.....................---............---......--C----GA-----C...TC-............--T...G-----------TT-------AC---A--T--C-----C---A----A--G--------T--C---A-----A 6736
C.CN.98.YNRL9840 .......--CCCT.....................---............---......-------A-----CA...TC-............---...-------------T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T------A--T--G 6596
C.CY.09.CY260 .......--CCCC.....................---............---......------GCA----GA...-C-............CA-...-------------T-------AC--T---T--C--C-C----A----A--G--------T--C---A--T--A 6639
C.ES.07.X2118_2 .......--CCCT.....................---............---......------GGA---C-A...-M-............---...-----------T-T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--- 6789
C.ET.02.02ET_288 .......--CCCT.....................---............---......------C-A---GCA...-C-............---...-------------T---G--CAC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--A 6630
C.GE.03.03GEMZ033 .......--CCCT.....................---............---......------GCA-----C...TCG............---...-------------T-------AC---A--T--C--------------A-----------T--C---A--T--A 6602
C.IL.98.98IS002 .......--CCCT.....................---............---......-------GA---GCA...-C-............---...--------A--T-T---G---AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--A 6726
C.IN.03.D24 .......--CCCT.....................---............---......-------AT--C-CT...TC-............C--...--------A----T-------AC---A--T--C--------------A-----------T--C---A--T--G 7454
C.KE.00.KER2010 .......--CCCT.....................--C............--C......------GAA------...-C-............CA-...C----------T------G---C---A--T--C--------------------------T------A--T--G 6593
C.MM.99.mIDU101_3 .......--CCCT.....................---............-G-......------G-A-----C...TC-............---...C------------T--------C---A--T--C---------A----A-----------T------A--T--G 6772
C.MW.93.93MW_965 .......--CCCT.....................---............---......------GAA-----A...-C-............---...-----------T-T-------AC---A--T------------A----A-----------T------A--T--A 6591
C.SN.90.90SE_364 .......--CCCT.....................GG-............---......-AT----G----G-A...-C-............---...-------------T-------AC---A-----C---------A----A-----------T--CG--A--T--A 6570
C.SO.89.89SM_145 .......--CCCT.....................---............---......-------AG---G-A...-C-............---...-----------T-T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--G 6615
C.TZ.02.CO178 ....GAACA-TTT.....................---............---......--------A-----T...TC-............---...------------TT-------AC---A-----C--------------A-----------T--C---A--T--A 6602
C.US.98.98US_MSC3018 .......--CCCT.....................-C-............---......G------CA-----C...TC-............---...GT------A----T------CAC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--G 6533
C.UY.01.TRA3011 .......--CCCT.....................---............---......-------A-----CA...A-G............CA-...-------------T-------AC---A--T--C---------A----------------T--C---A--T--A 6566
C.YE.02.02YE511 .......--CCCT.....................---............---......T------GG---G--...-C-............CA-...-------------T-------AC--T---T--C---------A----A-----------T--C--CA--T--A 6581
C.ZA.10.DEMC10ZA001 .......--CCCT.....................--C............--G......-A-----A-----CA...TC-............---...-------------T---G---AC---A--T--C---------A----A-----------T------A--T--A 6739
C.ZM.02.02ZM108 .......--CCCT.....................---............---......-----G-A---C-CA...---............C--GCTG-----------TT-------AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--A 7420
D.CD.83.ELI .......C--AAC.....................--A............-C-......-T-----AG-----A...-C-............---...---------------------AC---A--------------------------C------------A--T--G 6928
D.CM.10.DEMD10CM009 .......C--AAC.....................--A............-C-......-------AA---G--...-C-............G-T...G--------------------AC-G-A--------C-----------------------------CA--T--T 6736
D.CY.06.CY163 .......C--AAC....................................---......------G-T-----A...-C-............---...-----G---------------AC--AA-T-------------------------------------A--T--A 6599
D.KE.97.ML415_2 .......--AAC-.....................--G............---......GA------T-----A...-C-............---...--G------------------AC---A--T--C-----------------------------C--CA--T--A 6855
D.KR.04.04KBH8 .......---AAC.....................--G............-C-......GA-----AT------...-C-............--T...-------------T---G---AC---A---------GT------------------------C---A--T--G 7314
D.SN.90.SE365 .......---AAC....................................---......--------T---G-A...-C-............---...----------------------C---A---------------A-------------------C---A--T--G 7414
D.TD.99.MN011 .......C--AAC.....................-CC............-C-......CA------T-----A...-C-............---...--------------------AAC---A-----------------------------T-----C---A--T--A 6591
D.TZ.01.A280 .......C--AAC.....................--G............-C-......-T-----AT----GT...-C-............---...---------------------AC---A--T--C-----------------------------C---A--T--- 6586
D.UG.08.p191859 .......---AA-.....................--G............-C-......--------T-----A...-C-............---...--G------------------AC---A-----C-----------------------------C---A--T--A 7397
D.YE.02.02YE516 .......-A-AAC.....................--A............-C-......------G-T-----A...-C-............---...--------A------------AC---A-----------C-----------------------C---A--T--A 6566
D.ZA.90.R1 .......C--AAC.....................--A............-C-......-------AT----GA...-C-............C--...---------------------AC-T-A---------------------------------------A--T--G 6749
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......--CCCT.....................---............---......------GCA-----C...---............---...-------------T----G--AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--G 6467
F1.AR.02.ARE933 .......--CCCT.....................---............GC-......-----T-AA-----C...TC-............---...-------------T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--G 6680
F1.BE.93.VI850 .......--CCCT---..................---............-C-......G------AA-----C...---............---...-------------T-------AC--T---T------------A----A--------------CG--A--T--G 6708
F1.BR.07.07BR844 .......--CCCT.....................---............---......------G-G-----C...---............---...-------------T-------AC--T---T------------A----A--------T---------A--T--A 7191
F1.CY.08.CY222 .......---AAT.....................---............---......-------CA-----C...TC-............---...--------A--T-T-------AC------T------------A----T-----------T------A--T--G 6582
F1.ES.11.DEMF110ES001 .......---CCT.....................---............---......-------AA-----C...TC-............---...-------------T----G--AC--T---T------------A----A-----C------------A--T--A 6721
F1.FI.93.FIN9363 .......---........................---............---......------CAA-----C...TC-............---...-------------T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--- 6721
F1.FR.96.96FR_MP411 .......---........................---............---......-------AA-----C...---............---...-------------T-------AC--T---T------------A----A--G--C--------CG--A--T--G 6589
F1.RO.96.BCI_R07 .......--CCAG.....................GG-............---......-------CA-----C...-C-............---...-------------T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--G 7461
F1.RU.08.D88_845 .......G---TTGGG..................---............-T-......--------A---GCCTCA-C-............C--...C-----------AT-------AC---A--T-TG--------------A--------------C---A--T--A 6878
F2.CM.10.DEMF210CM007 ....AAGA-ACA----..................-TA............-CT......-AT----CT----GT...-C-............--A...G-----------TT-------AC---A--T---------------------------------G-CA--GAT- 6737
F2.CM.97.CM53657 .......C--AAT....................................---......T------CA---GC-...-C-............--A...-------------T----G--AC---A--T------------A----A--G-----------C--CA--GT-G 6575
G.BE.96.DRCBL .......---ATT.....................---............--G......-GC---GAA-----C...TC-............--T...-------------T-------AC---A--T-----C-----------------------T------A--T--G 7349
G.CM.10.DEMG10CM008 .......C--AA----GCAAACATA........................-GTTTTACA-AC----C-----CC...TC-............G-T...G------------T-------AC---A--------------------A------------------A--T--A 6788
G.CN.08.GX_2084_08 .......---AAT.....................-T-............--TAAAACC-AT---GC------C...TC-............---...-------------T-------AC---A--T-----------------A-----------T------A--T--G 6646
G.CU.99.Cu74 .......-ACAAC.....................--AAAGAACATA...-C-TTTGGG-AC----CA---G-A...---............---...A------------T-------AC--T---T-------TC---A----A-----------T------A--T--A 7032
G.ES.09.X2634_2 .......-----C.....................--C............--G......-GC---------C-A...-C-............C--...AT------A---TT-------AC---A--T-----------------A-----C-----T------A--T--G 6896
G.GH.03.03GH175G .......-A-AAT....................................--G......--C----------GC...TC-............---...G------------T-------AC---A--T-----C------A----A-----C-----T------A--T--A 7462
G.KE.93.HH8793_12_1 .......---AAC....................................--G......--C----C----G-C...TC-............--T...G------------T-------AC---A--T------------A-G--A-----------T------A--T--G 6792
G.NG.09.09NG_SC62 .......-A-AAC....................................---......-AT----C-----GC...-C-............C--...GT--A--------T----G--AC---A--T------------A----A-----------T------A-----G 6589
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B.FR.83.HXB2 .......TTTGGAAAT..................AAT............AAA......ACAATAATCTTTAAG...CAA............TCC...TCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACAC 7389
Env __.__.__F__G__N__.__.__.__.__.__.__N__.__.__.__.__K__.__.__T__I__I__F__K__.__Q__.__.__.__.__S__.__S__G__G__D__P__E__I__V__T__H__S__F__N__C__G__G__E__F__F__Y__C__N__S__T__
G.PT.x.PT3306 .......-A-AAG....................................--CAGCTCT-AC----CT-C-G-A...-C-............-A-...C-----------GT----G--AC---A--T-T----------A----A-----------T------A--T--G 7356
G.SE.93.SE6165_G6165 .......---AAT.....................--G............-GCAGCGAG-AC----C------C...TC-............--T...G------------T-------AC---A--T-----C-T----A----A--G--------T------A--T--G 6819
H.BE.93.VI991 .......----AC.....................---............---......--------T--AC-A...-C-............C--...G----------TAT---G---A----A--T-----------------A--G--------T--C---A-----A 6785
H.BE.93.VI997 .......----TC.....................---............-G-......---T----T-----A...-C-............CA-...-------------TG---G--AC---A--T--------C---A----A-----------T--C---A--T--G 6715
H.CF.90.056 .......--GAAC.....................---............-G-......-------G-------...-C-............AA-...------------ATG---G--AG---A--T------------A----A-----------T--C---A--T--G 6714
H.GB.00.00GBAC4001 .......---AAT....................................---......--------T---G-A...-C-............--T...-----------TAT---G---AC-T-A--T-C---------------A-----------T--C---A--T--A 6912
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ACAC...---AAG.....................---............---......------G-----GCA...-C-............G-AAAT------------AT-------A-G-T---T-C---------------A--G---------------A--T--A 6604
J.CM.04.04CMU11421 .......---AAT.....................G-G.........AGT-C-......-------A-----CA...TC-............C--...------------TT-------A-G--A--T-C---------------A-----------T------A--T--A 6921
J.SE.93.SE9280_7887 .......---AAT....................................---......-------A-----CA...TC-............C--...-----------TAT---------G--A--T-----------------A--------A--T------A--T--A 6693
J.SE.94.SE9173_7022 .......---AAT....................................---......------GA-----CA...TC-............C--...------------AT-------AC---A--T-----------------A-----------T------A--T--A 6700
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......---AAC....................................---......--------A---C-A...-C-............---...---------------C--G-CAC--G-----T------C---A----A-------C-------G--A-T---G 6602
K.CM.96.96CM_MP535 .......---AAG.....................---............GG-......-------CA-----A...-C-............C-AAACC-------A------------C---------TG----------C---A--------------C---A-----A 6594
01_AE.AF.07.569M .......---CAG---.................................--G......-------A----C-A...-C-............CA-...--------A--T---------AC---A--TCA----------A----------------T--C---A------ 6601
01_AE.CN.09.1119 .......---AAG---.................................--G......-------AA--CC--...-C-............C--...-T---G--A--T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T--C---A-----A 6635
01_AE.HK.04.HK001 .......---AAT--G.................................-C-......-AC----GA---C-A...-C-............CA-...--------A--T-T-------AC--T---TCA----------AA---------------T--C---A------ 6759
01_AE.JP.x.DR0492 .......---AAT---.................................--G......------------C-A...-C-............C--...--------A--T-T----G--AC--T---TCA----------A----------------T--C---A--T--A 7433
01_AE.TH.04.BKM .......---AAT....................................--G......--------A-----A...-C-............C--...-----G--A--T-T-------AC--T---TCA----------AA---------------T--C---A------ 7353
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .......---AAT--AAGT..............................---......GA----GAA-----A...TC-............C--...--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T--C---A--T--- 6822
01_AE.TH.90.CM240 .......---AAT....................................--G......------------C-A...-C-............C--...--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T--C---A-----A 6960
01_AE.VN.98.98VNND15 .......---AAT---.................................--G......--------------A...-C-............C--...--------A--T-T-------AC---A--TCA----------A----------------T--C---A-----A 6656
02_AG.CM.08.DE00208CM001 .......---AAC....................................---......------------GCT...A-C............CA-...-----------TTT-------AC---A--T-----------------A-----------T--C---A-----G 6814
02_AG.ES.06.P1261 .......--CA-GG--..................---............-CC......--------T---GCT...A-C............---...-----------TGT-------AC---A--T-----------------A-----------T--C---A-----A 6827
02_AG.FR.91.DJ263 .......---AAC....................................---......------------GCT...A-C............---...-----------TAT-------AC---A--T-----------------A-----------T--C---A--T-GG 6761
02_AG.GH.03.03GH181AG .......---A-T--C..................G-C............-C-......-------AT----CT...A-C............CA-...--C--------TTT-------AC---A--T-C----------A----A-----------T--CT--A--T--G 7421
02_AG.LR.x.POC44951 .......--G--G---..................---............C-C......-------------CT...A-C............CA-...-----------TTT-------A----A--T-----------------A-----C-----T--C---A--T--A 7369
02_AG.NG.x.IBNG .......---AAG.....................--C............-CC......------------GCT...A-C............C--...-T---------TGT-------AC---A--T-----------------A-----------T--C---A--T--A 6907
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......---AAT.....................-G-............TCC......-A-----------CT...A-C............---...-----------TTT-------AC---A--T--C--------------A-----------T--C---A--G--G 6576
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......A----GG-G..................--C............---......-T----------GCC...A-T............---...-----------TTT-------AC---A--T-TG--------------A-----------T--C---A--T--G 6577
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......---CAG.....................---............-CC......------------GCT...A-C............CA-...-----------TTT-------AC-T-A--T-C---------------A-----------T--C---A--T--G 6594
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......-----G.....................---............---......------G-------T...---............---...-------------------------T----------------------------------------A-----A 6581
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......--CCCT.....................---............---......-------AA---GCT...-C-............C--...GT-----------T-------AC---A--T--C---------AA---A-----------T--C---A------ 6771
05_DF.BE.x.VI1310 .......--CCCT.....................---............---......-------AA-----C...TC-............---...-------------T-------AC--T---T------------A----A--------------CG--A--T--A 6786
06_cpx.AU.96.BFP90 .......---AAT.....................--C............-C-......CAC----C-------...TC-............--T...G------------T-------AC---A--T-----------------A-----C-----T------A--T--A 7455
07_BC.CN.98.98CN009 .......--CCAG.....................---............---......-------AA---GCA...TC-............---...-------------T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T------A--T--G 6729
08_BC.CN.06.nx2 .......--CCCT.....................---............---......-------A-----CA...TC-............---...-------------T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T------A-TT--A 7323
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......---AAT.....................---............--G......------------CGA...-C-............---...-----------TGT-------AC---A--T-----------------A-----------T--CG--A--T--G 6582
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......---AAC.....................CGA............CC-......--------T-----A...-C-............---...---------------------AC---A----CC-----------------G-----------C---A--T--G 6753
11_cpx.CM.95.95CM_1816 AATC...---AAT.....................--A............-C-......--------------T...AGC............---...-----------TTT-----C-AC---A--T--C--------------A-----------T--C---A--T--A 6794
12_BF.AR.99.ARMA159 .......--C........................---............---......-------AA-----C...TC-............---...---------------------AC--T---T-----C------A----A--------------C---A--T--G 7393
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......--GAA-G--..................---............-C-......------------GCT...A-T............C--...-----------TTT----G--AC---A--T-----------------A-----------T--C---A--T--G 6808
14_BG.ES.05.X1870 .......--CAA-.....................---............---......-----TG-------T...-GT............---...--------A-----G----------T---------C-----------A--G-----T---------A------ 6874
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......-----G---.................................---......------G-------C...---............C--...-----------------G---A--GT---------C------------------------------A--T--- 6755
16_A2D.KR.97.97KR004 .......--CTCT.....................---............---......-------------CC...A-C............---...--G---------AT-------AC---A--T---G-C-----------A-----------T--CG--A--T--G 6767
17_BF.AR.99.ARMA038 .......--CCCT.....................---............---......-------AA-----C...TC-............---...-------------T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--A 6602
18_cpx.CU.99.CU76 .......C-GAAC.....................--G............-GC......------TA------A...-C-............--T...--------A---AT-------AC---A--T-C---------------A-----------T------A-----G 6691
19_cpx.CU.99.CU7 .......---AAC....................................---......-------G----GCT...A-C............---...--------A--TTT------AAC---A--T-----------------A-----------T------A-----G 6518
20_BG.CU.99.Cu103 .......-ACAAT.....................--G............--CATAACA-AC----AA----GC...-C-............C--...A------------T-------AC---A--T------------A----A-----------T------A--T--G 6859
21_A2D.KE.99.KER2003 .......---AAC.....................--C............---......-------CT-----T...--C............---...-----------T--------------A--------------------------C------------A------ 6581
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......-GGAAC....................................---......-----------C-CT...A-C............---...-----------TTT-------AC---A--T------------A----A-----------T--C---A--T--G 6571
23_BG.CU.03.CB118 .......-ACAAC.....................-CG............-GCACAGAA-AC----CA---GGA...-C-............C--...-------------T-------AC---A--T-------T----A----A-----------T------A--T--G 6859
24_BG.ES.08.X2456_2 .......-ACAAC.....................-CA............-CCACAGCG-AC----CA----GC...-C-............CA-...-------------T-------AC---A--T------------A----A-----------T------A--T--A 6879
25_cpx.CM.02.1918LE .......---AAG.....................--C.........ACA-T-......------TCA-----C...AGT............---...--------A--TTT----G--AC---A----T---------------A-----C-----T--C---A--T--A 6603
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .......--CCCT.....................---............---......-GT---GC------T...---............---...-------------T-------AC--T---T-----C-----CA----A--G--------T-----CA--T--G 7386
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .......C-GAAC.....................--C.........ATG-GC......-------AT---C--CCA-CC............C--...------------AT-------AC---A--T-C---------------A-----------T--CG--A---A-G 7382
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......---AC-...AAATTAGGAGAACAATTT--AGATTTTAAAAAT-G-......------GC------T...---............---...-----------------------G-T-----C---------------------------------CA------ 6787
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......---AA--TC..................---............G--......------GC----G-TCAA-CT............C--...C------------------------T------------C---------------------------A--T--- 6810
31_BC.BR.04.04BR142 .......--CCCT.....................---............---......-------A-----CA...A-G............CA-...------------TT-------AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--G 6851
32_06A1.EE.01.EE0369 .......---CCT.....................GG-............--G......-AC----C------T...TC-............--G...G------------T-------AC---A--T-----------------A-----------T------A--T--A 7054
33_01B.ID.07.JKT189_C .......---AAT....................................--T......------G-----G-A...-C-............---...--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T--C---A-----A 6699
34_01B.TH.99.OUR2478P .......---AAT....................................--G......-------G------A...-C-............C--...--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A-------G--------T------A-----A 6573
35_AD.AF.07.169H .......-GGAAC....................................---......------C-------T...G-C............---...-----------TGT-------AC---A--T------------A----A--G--------T------A--T--G 6592
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......-GGAAC....................................-C-......-----------C-CT...G--............C--...--------A--TTT----G--A----A--T-----------------A-----------T--C---A--T--G 6592
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......-----G.....................--C............-C-......--------G---GCT...A-C............---...--------A--TGT-------AC---A--T-------------C---A-----C--------C---A--T--G 6577
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......--CCCT.....................---............G--......-------AA-----C...TC-............---...-------------T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--A 6803
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......--CCCT.....................---............GG-......-------G------A...-C-............G--...-------------T----G-CAC--T---T------------A----A--------------C---A--T--A 6875
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......--CCAT.....................---............---......-------AA-----T...TC-............---...-------------T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--G 6913
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......--CAAT....................................---......-------AA-----K...TC-............---...--------A---------G--AC--T---T-A----------A----A--------------C---A-----G 6920
43_02G.SA.03.J11223 .......---AAC....................................--G......--T---C-------C...TC-............---...AT-----------TR------AC---A--T-----------YA----A-----------T-----CA--T--A 6908
44_BF.CL.00.CH80 .......--CCCT.....................---............GC-......-------AA---G-A...TC-............---...-------------T----G--AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--G 6837
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .......----AC.....................--C............---......------GC------T...TC-............--T...G----------TTT-------AC---A--T-----------------A-----------T------A--T--- 7348
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......--CATT.....................---............G--......-------AA-----C...TC-............---...-----G--A----T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--G 6807
47_BF.ES.08.P1942 .......---AAC.....................---............---......------G-------T...---............---...-------------------------T---T-C------C---------------------------A-----T 6809
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......----AT....................................---......-AC----C----C-A...---............C--...G-------A--TAT-------AC--T---TCA----------A----------------T--C---A-----A 6630
49_cpx.GM.03.N26677 .......---AAT.....................G-G.........ACA-C-......-------AA---G--...TC-............G-A...A-TCC---A---AT---G---ACG--A--T-C---------------A-----------T------A------ 6825
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......---AAT....................................--G......------------CGA...-C-............C--...-T------A--T-T-----------T---TCA----------A----------------T--C---A-----A 6592
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......Y--AAT---.................................--G......---R--GA----C-A...-C-............C--...--------A--T-T-------AC---A--TCA----------A----------------T--C---A------ 6736
53_01B.MY.11.11FIR164 .......---AAT---.................................C-C......------TC----C-A...-C-............C--...-----------T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T------A-----A 6750
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......---AAT....................................--G......------------C-C...-C-............C-T...--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T--C---A-----A 6800
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......---AAT-C-.................................G-G......-A-------C--C-A...-C-............C--...--------A--TGT-------AC--T---TCA----------A----A-----------T--C---A-----A 6687
O.BE.87.ANT70 .......G-AAAC...AATACA...........................GGTAGTATT-AC--G-CA--C--TCACAGC..................AGC--T--A--T-T---GG-AACCCATTTACAC-----C---CAT--A-----C--T--T-----CA--G-TA 7430
O.CM.91.MVP5180 .......G-AAAC...CAAACA...........................G-GAATGTT--C-----A--C-GCAGAACT..................AGT--T--A--TG-----G-AAGCCATTTACA------C---CAT--A-----C--T--T-----CA--T-TG 7438
O.CM.98.98CMA104 .......G-GAAC...AATACAATA........................G-TAATGTT-GCG-G-----C--TAGAAGC..................AAT-AT--A--T-----G--A-CCTTTTTGCA------C--CCAT--A--G--C--T--T-----CA--T-GG 6892
O.FR.92.VAU .......G-A-A-...TATAATCAA........................-CTGATGTT--C----AA--CGGTAAT--C..................AGT--T--A--TG-----G-AAC--ATTT-TT------C---CAT--A-----C--T--T-----CA---AT- 6972
O.SN.99.99SE_MP1299 .......AGGAAC...AATACA...........................--TACAGTT-AC----CA--CG--CGCAGC..................ATT--T--A--TT----GG-AACCCATTTGCA---C--C---CAT--A--G--C-----T-----CA--T-TA 7474
O.US.10.LTNP .......G-CAAC...AATACA...........................-G-AATATT--CG-G--A--C---AACAGC............AGTAATAAC-----A--T-T---G-CAACCCG-TTACA---------CCAT--A-----C--T--T---G-CA--GGGA 7333
O.US.97.97US08692A .......G-AAAC...AATACA...........................GGTGTTAGAGA---G--A--C--TTACA-T..................A-T-----A--T-----G--AACCCA-TTGCA----------CAT--A--G--C--T-----C--CA--T-T- 6896
N.CM.02.DJO0131 .......C-G---.....................--C.....................-AC----CA--C---GCT--G............GAAAAGAAT-----A---------G-AAC-CACTTA-TG--C-----------A--G---A----T------A-TT-CA 6852
N.CM.04.04CM_1015_04 .......C-G---.....................--C.....................-AC-C--C-------TCT-GG............GTGAACATT-----A---------G-AAG-CACTT--TG--C-----------A--G------CTT-----CA-TT-CA 6845
N.CM.06.U14842 .......C-G--G-GC..................--A.....................-AC----C---C-G-GCT-GG............GGGAAGAAT-AT--A---------G-AAC-CACTTA-TGC-C-----------------------T-----CA-TT-CA 6892
N.CM.95.YBF30 .......C-G--G--A..................--C.....................-AC----C---C-G-GCT-G-............GAGAGGAAT-A---A----T----G-GAC-CACTTA-TG--C------A----A--G--------T-----CA-TT-CA 6970
N.CM.97.YBF106 .......C-G---.....................--C.....................-AC-C--CT--C--AGCT--G............GATAAAAAT-----A----T----G-AAC-CACTTA-TG--C------RR---A--G--------T--C--CA-TT-CA 6934
N.FR.11.N1_FR_2011 .......GGGAAC.....................TGG.....................-AC----C---C---GTT-GG............GAGAACAAT-----A---------G-AACCCATTTA-TGC-C-----------A--G--------T-----CA-TT-CA 6758
P.CM.06.U14788 .......-A-CCT...CAACATTCCAACCATACATCCAAACACAACCAT.........---T-TG-T-----AAACAGT..................A----G--A--------GG--TCTT---TGCAC--C-G----CAT--------C--T--T-----CA-C-GCA 6920
P.FR.09.RBF168 .......-A-CCT...CAACCCCCCAAC............CAAAACCAT.........---T-TG-----CGAAACAGT..................A----G--A--------GG--TCTTTT-TGCAC-KC------CAT--------C--T--T-----CA-C-GTA 7460
CPZ.CD.06.BF1167 .......C--AA-...AACACCACGTTCAAA...--CACC..................--CTAT-CA----G-ACAG-TGGGGATCTAAAG-GGATC--------A----A---G-C-CAG--T--TT-G--C--C---CA---A-----------T---G-CCTC-A-A 7541
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......C-GA-G....................................--G......-AC----G-----T-...GTC............C-T...--T--G--A--T------G-GACT-AC--TCAC-----C--C--G--A-----C------------A---GTG 6901
CPZ.GA.88.GAB1 .......-CAAAT.................................CGA-C-GCAGCC-AC----CAC-C--C...AG-............G--...--T-----A--T-----GG-CAC-CAT--T-TG--------------A-----------T------A-T-GC- 7450
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......ACAAA-.............................................-A-CCT-C-C-G--TATCAC-............CGG...C--AAG-----------GG-A-AG-ACTTTT-G---------CAG--A--------------C---CT----A 7051
CPZ.US.85.US_Marilyn AAAC...C-GAC-.............................................-AGG--GAG--A-TT...-C-............AAT...G-------A---------G-G----ATATG-TGC-------------A--------T--T------A---TT- 7418
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B.FR.83.HXB2 AACTGTTT.........AATAGTACTTGG...TTTAAT......AGT.........ACTTGGAGTACT...............GAAGGGTCAAATAACACT..................GAAGGAAGTGACACA.........ATCACC...CTCCCATGCAGAATAAAA 7487
Env Q__L__F__.__.__.__N__S__T__W__.__F__N__.__.__S__.__.__.__T__W__S__T__.__.__.__.__.__E__G__S__N__N__T__.__.__.__.__.__.__E__G__S__D__T__.__.__.__I__T__.__L__P__C__R__I__K_
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------.........-----G------...AA-GCC...ACTGAC...........................CAGTTAAATAGCACAGA-G---G---A..................-CGCT--AC--G--T.........--A-TT...-----------------G 6722
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------.........-----C--G---...AA-G-C...ACG--C....................................A-CACA--GC-GGGG--A..................A-TAAC-A-AGT--T.........--T--T...-----------------G 6675
A1.ES.06.X2110 GC------.........-----C------...CC----...AGC-C-........................TGGAATGCCAATACCA-CAT-C-GG-GT-A..................A-TA-C-CA----AT.........--A--T...----A------------G 6719
A1.IT.02.60000 CC--A--C.........--------A---...AA-G-A...AAT-AC.......................................ACTATC-GC-CA-A-..................AGC-C-GAG--A-AT.........--A--T...-----G-----------G 7504
A1.KE.06.06KECst_001 G-------.........-----C------...AAC---...GGC-C-...............T-G-ACAATACCAACATGCAG--GTCAAAT-GC-CG-AG..................TC--A--A--G---T.........--A--T...-----------------G 6738
A1.RU.11.11RU6950 -------C.........-----C------...GACGGA...AATG-C..........................................A-TGCC-CA-A-..................A-CAC-GAG----AT.........G-A--T...--G--------------G 7011
A1.RW.07.pR463F CC------.........G----C------...CGGTT-...AATG-C..................-T-GGCAGTGGAAATGACACT-TCAATGCC-CT-GA..................AGC-AG-A---T--T.........--A-AT...-----------G-----G 7490
A1.SE.95.SE8538 GC--A---.........-----C------...-C--GC...AATGCC..............................AGCGAGCCGAT--------G---A..................--GTC--A------C.........--A--T...----A---T-------GG 6704
A1.TZ.01.A341 GC------.........-----C------...AC--CC...AAC-AC....................................ATGCA-GAGTCA--TGAC..................ACTA-C-A--G---T.........--A--T...-----------------G 6661
A1.UA.01.01UADN139 -------C.........-----C------...GGCG-A...AATG-C....................................ACTATCA------G---A..................--GACC-----A-AT.........--A--T...--A--------------G 6683
A1.UG.07.p191845 GT-----C.........-----A-A----...AC-TGG...AGT-AG........................GAGAATGGGACCAG-AT-CAG-----A--G..................--TTC--A--G---T.........--A--T...----A------------G 7553
A1.ZA.04.04ZASK162B1 GC------.........--C--A------...AA-G-C...ACCGC-...........................TGGAATGAAAC-ACT-GG-------TA..................A-TTC--A--GA-GT.........--A--T...----A---T--------G 6936
A2.CD.97.97CDKTB48 GC------.........-----C--A---...GAA---...GGC-C-....................................A-CAAACAG---T----G..................--GTC--A------T.........--A--G...----A------------- 6800
A2.CM.01.01CM_1445MV GCT----C.........-----C--A---...ACG--AGAGGGC-A-..................-GCACATGGAAAAAGAAC--TA-TGTCTC-G-A-GG..................--GTC--A-----AT.........--A--A...----A-----A------- 6689
A2.CY.94.94CY017_41 GC------.........---G----G---...-GG--C...AATG--...........................ACGTGGAAC-GGCCC-AC-CACCT-A-..................A-CACC-A--GA-GT.........--A-T-...------------------ 6862
B.AR.04.04AR143170 -G------.........------------...AA--T-...AAT---.........-------A--A-............ACT......GAC-C-G-AGGA..................A-TTCC-C---AC-T.........-----A...------------------ 6660
B.AU.04.PS1038_Day174 G---R---.........------------...GGGTT-...AAT---.........----CA-A-RA-...........................-CTGAA..................---TC--A--GA--T.........-----A...------------------ 6688
B.BO.09.DEMB09BO001 G---A---.........-----G------...AA--G-...AATGA-.........-A-ATT-CA-A-........................----CA-A-..................TC-AATGACTCAGAT.........-----A...------------------ 6837
B.BR.06.06BR1119 -G------.........----A-------...C-GTCC...AAT-A-.........--C---CTACAG........................-----T---..................TGGATT-A--G---T.........-----A...----------------G- 6897
B.CA.07.502_1191_03 T-T-----.........------------...GGGTC-...AATGAG.......................................ACTAGG---G-G---..................AT--AC-A-AG---T.........-----A...A-T-A---T-A------- 6931
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 --------.........------------...AA-TGG...AATGA-.........---ACC-AAT-A...........................--T-A-..................AC---GCCA--T-AC.........-----A...--------------T--- 6706
B.CN.10.DEMB10CN002 --------.........-----C------...CCA-G-...GATG--.........---GATG---A-........................GT--CTGGA..................-GGTC--A------T.........-----A...----A-----------G- 6863
B.CO.01.PCM001 --------.........------------...AA-G-G...AAT---.........-------A-GGG..................ACTATT-C-G-A-A-..................TC-AAT-ACACT-AT.........-----A...--------T-A------G 6667
B.CU.99.Cu19 --------.........------------...GA-GT-...AAT-A-.........-A-ATT--CGGG............CAA......AAT--C...........................ACTGAA-CT-AT.........--T--A...--------T--------- 7048
B.CY.09.CY266 C-------.........-------T----...AAC--GACTGATGA-..............................ACTTGGA-TTCAA--C-AC-AT-G..................-GT--G-A-A-A--T.........-----A...---T-------------- 6697
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -G------.........------------...AA--G-...ACTT-G.........----T--A-GA-............ACTAG---------------A..................A-T----C--GTTAT.........----TA...------------T----- 6772
B.DK.07.PMVL_011 G------C.........-------TG-TC...AA-GG-..................----T--AG-A-............ACTAC---------------A..................-GGAAT-A-------.........----TA...------------------ 6920
B.DO.05.05DO_160884 -G------.........------------...AA-G--...ACT-C-..........................................GGG-G-GTT---..................-----T-A-------.........-----A...--T--------------- 6655
B.ES.09.P2149_3 GT--A---.........--C---------...GGGGT-...AACGA-.........-------A--A-.....................A-TTGG--T-GG..................A-T-A--A-----AT.........-----A...----A------G------ 6900
B.FR.08.DEMB08FR002 C-------.........------G-----...AA--GG...AAT-AG.........-G-AA-GA----...TGGAGTATCAAA-GGTCAAAT----G----..................-G-----A-A----T.........----TA...----A---T-A------- 6896
B.GE.03.03GEMZ004 --T-----.........------------...AA-TC-...AATGA-.........-------A-T--............AAT.........GG--CG-GG..................A-T-ATTCA--A-TT.........-----A...--------T-------G- 6682
B.HT.05.05HT_129389 --------.........----A-------...AA-GG-...ACAGAC.......................................TTTATTT-CCCTTGG..................A-TAAG-C---A-AT.........-----A...------------------ 6702
B.JM.05.05JM_KJ108 --------.........----------TT...AA-GG-...ACTCT-.............................................-G-CCAGGG..................--GAAT-C-AC---T.........-----A...------------------ 6685
B.JP.05.DR6538 -G------.........------------...CA-GGA...AAC-TA.........T-AAAT..................GTG......----------T-..................-G-AA--A-AG--AC.........-----A...-----G--T-------G- 7520
B.KR.07.07KYY4 C-------.........------GA----...AA--T-...AAT-AG.........---A-A--GT-A........................---G-A---..................-C--A--A--G----.........--T---...----A-----------G- 7143
B.NL.00.671_00T36 -G------.........------------...GA-GTG...AATGC-.........---G---A-GG-...........................-CT--A..................---CC--A-AGT--T.........--A--A...------------------ 7045
B.PE.07.502_2649_wg8 C-------.........---G--------...------...AGT-C-..............................GATAATA-TACTG--G-A-C--T-..................ACT--G-A-A-T---.........-----A...--T--------------- 6920
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------.........--------A---...AA-GG-...ACTGAA.........GGG-CA-A--GC...................................................AC-AA--A--G---T.........----TA...------------------ 6670
B.RU.11.11RU21n --T-----.........-----C------...GA---G...AAT-T-.........--AGA-TT--A-..................AA-A-T---G-GTTA..................A-TAAC-C---A-TT.........-----A...--------T--------- 7021
B.TH.07.AA040a_WG11 --------.........------------...GA-GT-...AAT---.........-------A-GG-............ACT......GGG---G-T--C..................CC--A--A-AG---T.........----TG...-----T------------ 6817
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----A---.........------------...AAG---...GGC-C-.........TGG-AT----A-.........AGTACTA-TACTA--G-GTCA-GC..................AG-AAT-T-ACACTC.........--T--A...------------------ 6709
B.TW.94.TWCYS_LM49 C-------.........------------...AA-GC-...ACC---.........----T--A-G--............ACTA-T.................................----A--A---A-AT.........-----A...----T---T--------- 7458
B.UA.01.01UAKV167 -G-----C.........------------...AA----...GGT-C-.........TGGAC-----A-...............ATT-ATGAGGG---T---..................AC---GCCA---CAC.........-----A...------------------ 6751
B.US.11.ES38 --------.........--C---------...GAA--AACAAATGA-.........---------GG-............AAT......GA--CGTTA-A-..................-GCAC--TCACAC--.........-----A...------------------ 7430
B.UY.02.02UY_TSU1290 -G------.........--------C---...AA-G--...AGT-CC............----A-GG-...........................-CTG-A..................-G-C-G-A---T--T.........--T--A...----------------G- 6718
B.VE.10.DEMB10VE001 ----A---.........------------...CA-TTG...AATG-A....................................ACTA--A--GGGG----A..................A-TAC-GA-----AT.........-----A...------------------ 6856
B.YE.02.02YE507 --------.........-------G----...CAGTT-...AAT---.........-------A-GA-........................-C-C-A-TG..................TT--AT-A-AT----.........C----A...------------------ 6715
C.AR.01.ARG4006 -G------.........--------A-AT...-RC-C-...AATG--..................--AGAAATTACAGGTTGGAC-.................................A-C-ATTCA--MC-C.........-----A...A--T-------------- 6672
C.BR.07.DEMC07BR003 GC------.........------GAA-TA...GAC-G-...AATG--..................--ATTCAAAATTAATGGGAC--AAAATGGA-CTGGA..................AC--A--A-TCA-AC.........-----A...----A------------- 6915
C.BW.00.00BW07621 G-------.........---G----A-AT................................................AATAGTAC---AAATG---CA-A-..................TC-AC--A-TCA--C.........-----A...----A------------- 6819
C.CN.98.YNRL9840 GC------.........---G----A-AC..........................................ATGCCTAATGGTAC-.........----G-..................A-CTC---CTCA-AC.........-----A...-----------------G 6676
C.CY.09.CY260 --------.........---TA---A-AT...CCAT-C...AATG--ACACAC..................................................................AGCCAT-AC-GT---.........-CA-TA...ACA-A-ATTGT---T-T- 6716
C.ES.07.X2118_2 GC------.........---G----A-AC...AA-GGC...........................-A-TATACTTCTAATGAT....................................AC--A--ACAT----.........C----A...----------A------- 6872
C.ET.02.02ET_288 --------.........----CA--AG-ACTG.......................................................................................TCT-AT-A--CA--T.........T-A---...A----------------G 6692
C.GE.03.03GEMZ033 --------.........G-G-A--GAAT-...........................TT-AATGA---CTACAGGGCTAACTACACT.................................--G-C--A-TCA-GC.........-----A...------------------ 6691
C.IL.98.98IS002 --------.........--------A-AC..........................................CTGTCTAATAGTAC-...---T----T-G-..................ACTTC--A-TCA--C.........----TA...----A------------- 6812
C.IN.03.D24 T-------.........--------A-AC...AACC--........................-CA--AAAGCAGTTTAGTAGTCC-.........T---A-..................--TAC--ACTCA--C.........-----A...A---AC----A------G 7549
C.KE.00.KER2010 GC------.........---GAA---CTA.......................................ACTCGGTTGAATGATAC-.........T---G-..................TCTAATG-GACA-AC.........-----A...--------T--------- 6676
C.MM.99.mIDU101_3 GC------.........---G-G--A-AC..............................AATGA---ATACAGGTCTAATGATAC-.................................--TA-T-A-TCA--C.........-----A...-----------------G 6858
C.MW.93.93MW_965 -C------.........-CATCA-ACCT-..........................................TTTACTAACAATCT-.................................AC-AAT-C-ACA-AC.........-----A...------------------ 6665
C.SN.90.90SE_364 -R------.........---G----A.....................................................................-CACA-..................ACT-C--A-TCA-GC.........-----A...A---A------------- 6632
C.SO.89.89SM_145 GC------.........--------A-AC..........................................AATCCTAATAATAC-.........GGA-G-..................--GTC--ACA--RAC.........-----A...----A------------- 6695
C.TZ.02.CO178 --------.........---G----A-TC...AA-GG-...........................--ATTCAATAGTAGCTATAC---AAA-...........................--TTC--ACTCA-TC.........---...............-------G- 6682
C.US.98.98US_MSC3018 GG------.........---G----G-AT................................................AATGATAC-.........-GGGG-..................--GCC--A--GA--C.........-----A...------------------ 6607
C.UY.01.TRA3011 GC------.........--------A-AC...AA--CA...ACAG-G..................--AGAAAGCAGTAATGGGAC--AAAGC-G-........................A-T-A--CA-GA-GC.........--T--A...A----------------- 6667
C.YE.02.02YE511 --T-----.........-----G--A-AC........................ATGTT-AAT-----ATACATGCCTAATAGTACT.........--T-G-..................ACTTC--A-TCA--C.........-----A...-----T------------ 6679
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ------GG.........G---A-TA-ACT..................................................................G-G--A..................AC---T-A--GG--T.........----TA...--T--------------- 6804
C.ZM.02.02ZM108 --------.........--C--GG-A-TT...AA-GG-...........................--ATACTATTGGAACAGTAC-.........-CAGGG..................A-TTC--ACTCA-AC.........-----A...A---------A------- 7512
D.CD.83.ELI G-------.........--------A---...AA--T-...AGTGCA...........................TGGAATAATATTACAGAGTCA--T-A-..................AGCAC--ACACA-AC.........-----A...----A------------- 7026
D.CM.10.DEMD10CM009 -C------.........---G-C--A---...A-----...GGC-CA....................................AGGAATGAC-CA-GG---..................A-T----CA-GGGAT.........-CA-TA...A-------T--------- 6825
D.CY.06.CY163 --------.........----CA--A---...-C--G-...GAA-CA...........................TGGGAGAATAGTAC-GG------T--C..................---TT--A--GT--G.........--A---...A-------T-C------- 6697
D.KE.97.ML415_2 -C------.........-----C-T----...AA-GT-...ACT-A-........................GGTACTAGCCAGCTG-A--------G---A..................--GTT-GCC-GA-AT.........--A--T...-----------------G 6956
D.KR.04.04KBH8 G-------.........--------C---...A-GGT-...AAT---....................................AC--T-AATC-G-CAGGG..................TT-AAT-A-AGT---.........-----A...----A------------- 7403
D.SN.90.SE365 G-------.........--------A---...AAA-CA.................................................................................A--TC-G----T-AT.........--T--A...------------------ 7479
D.TD.99.MN011 --------.........G----AGAA-TT...AAC-TA...ACAG-G....................................A-TAATAGT-C-----A-..................AGTAC-GA---T---.........--A---...A----------------- 6680
D.TZ.01.A280 TC------.........----C---A---...A----G...GGT-CA.......................................CAAAAT----CAGAG..................AC-AAT-A-AGT---.........-----A...A----------------- 6672
D.UG.08.p191859 G-------.........-----C--A---...ACA--A...AAT-AC..............................ACATGG-C-AATAAT-G--CA-TA..................A-T-AG-CA--GGTT.........-----A...------------------ 7492
D.YE.02.02YE516 C-------.........-C---A--AATT...AAC-CA...ACA-A-...........................GATAATACT-T-AATAGT-C-GGA-A-..................A-TAC--A---T---.........--A---...A-------T--------- 6664
D.ZA.90.R1 GG------.........--------A---...AA--GG...ACAG-G....................................A-TAATAGT-G--GT--A..................-GGTC--A---G---.........-----A...--T-------------G- 6838
F1.AO.06.AO_06_ANG125 G-T-----.........---GAC--A-T-...------GACACAGTA........................................................................--CAATGAAACT-TC.........-----T...--------T--------- 6541
F1.AR.02.ARE933 G-------.........---GAC--A.............................................................................................--T-AC-A--G---T.........-----T...--------TC-------- 6736
F1.BE.93.VI850 G-------.........---GAC--AG-C..........................................................................................TCCAAT-A--G---T.........-----T...--------TC-G------ 6767
F1.BR.07.07BR844 --------.........---GAC--AGAC..........................................................................................CCCTTC-A---A--T.........-----T...--------TC------G- 7250
F1.CY.08.CY222 --T-----.........----A--G-AAC..........................................................................................TC-AAC-A--G---T.........-----T...--------T-A------- 6641
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------.........---GAA--AGAA...-CCGG-AAC..............................................................................AC-CAG-A------T.........----TA...--------T--------- 6789
F1.FI.93.FIN9363 T-------.........----A---AGTA..........................................................................................CCTAAT-A--G---T.........-----T...--------TC-------- 6780
F1.FR.96.96FR_MP411 G-T-----.........---GAA-G-GAA..........................................................................................A-GTAC-A--G---T.........----TT...--------T-A------- 6648
F1.RO.96.BCI_R07 G-------.........-------GCAC-............AGCCCCGAAGGA...GTG-TT-AC--G...................................................AGCCAC-AA-GA-AT.........-----T...----T---T--------- 7544
F1.RU.08.D88_845 --T-----.........---CAC--AGT-...--C---...GAT-CC.................................AATA-CATAGTC---GG-T-A..................TC-CTC-A--G---T.........-----T...------------------ 6970
F2.CM.10.DEMF210CM007 -G------.........--C-TA-G-CA-...-C-G-G...AAGGCG........................................................................-G-AAT-A--G--GT.........---TT-...--T-------------G- 6808
F2.CM.97.CM53657 CT------.........---GCA---AAC...A-G-C-...AATGCA................................................-TG-AC..................AGGTCC-A--G--TT.........-----T...--T-----T-------G- 6652
G.BE.96.DRCBL G---A---.........----A--G-ATA...--A--GAGTAAT-TATCA.....................................................................---AAT-A---T--T.........-----A...--TAAT--T-AG------ 7426
G.CM.10.DEMG10CM008 G-------TCACCATTA--------A.............................................................................................A-TA-T-C--GG-AT.........--A--A...--------T--G------ 6853
G.CN.08.GX_2084_08 G-------.........----A--G-AAA...--A---AGTACC-C-........................................................................AC-AAT-A-AC---T.........-----A...--------T--G------ 6720
G.CU.99.Cu74 --------.........-------G-WAT...A-GKG-...AAT---........................................................................ACT--G-A--G-C--.........T---AA...--------Y-AG------ 7103
G.ES.09.X2634_2 -G------.........-------G--AC...C-----AGC..............................................................................ACTA-T-A------T.........--T--A...--T-----T--------- 6964
G.GH.03.03GH175G GG------.........----A-GAAACT...GGG---.................................................................................AGCAC--ACACA-AT.........-----A...--------T-A------- 7527
G.KE.93.HH8793_12_1 G-------.........----A-GAGACC..........................................................................................AT-A-C-A--GG--C.........-----A...--------TG-G-K---- 6851
G.NG.09.09NG_SC62 G-T-----.........--C-CAT-AG-A...--C---...GAC-CC........................................................................ATCAC--A------C.........----TG...--------T--G------ 6660
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V4 loop end
B.FR.83.HXB2 AACTGTTT.........AATAGTACTTGG...TTTAAT......AGT.........ACTTGGAGTACT...............GAAGGGTCAAATAACACT..................GAAGGAAGTGACACA.........ATCACC...CTCCCATGCAGAATAAAA 7487
Env Q__L__F__.__.__.__N__S__T__W__.__F__N__.__.__S__.__.__.__T__W__S__T__.__.__.__.__.__E__G__S__N__N__T__.__.__.__.__.__.__E__G__S__D__T__.__.__.__I__T__.__L__P__C__R__I__K_
G.PT.x.PT3306 GG------.........-------G-CAA...----TGAATATT---.......................................CA--AT-----T-G-..................T-T-A--A---T--T.........-----A...--T-----T--G------ 7445
G.SE.93.SE6165_G6165 GC------.........---TCA-GCCT-...--G-GATCAAAT---........................................................................AGT-AG-A--GG--T.........-----A...--------T-AG------ 6893
H.BE.93.VI991 --T-----.........-----C--C---...ACC---...AGC--C..................TA-ACCAATGACACCTATA-CA-CAAC-GC-CAGAA..................--TATC-CA-GA-AT.........-----A...--A-A-----A------- 6892
H.BE.93.VI997 GG------.........-------G----...AC-GGG...GAC-A-.......................................ATTAAT-TGCCA-A-..................--CAC-G-AA-A-AT.........--T--A...--G--------------- 6801
H.CF.90.056 GG------.........-------G----...GAA-TG...CAT-C-.................................AATT-CACA------G----A..................A-G----AC--A-AC.........--T--A...--G--------------- 6806
H.GB.00.00GBAC4001 G-T-----.........--------C---...AAC-GC...AATGA-..........................................A-CGGG--TGGC..................ACT-AT-A-AG---T.........-----A...--G-------A------- 6995
J.CD.97.J_97DC_KTB147 T------C.........-------G----...GA-G-G...AAT--CACTGTG..................................................................ACTAT--A---A---.........G----A...--------T-A-----G- 6681
J.CM.04.04CMU11421 GC-----C.........-------GC---...AG--G-...AAG-A-........................................................................--TAC--A-AG----GCAAATTAC-CA-T-...A-------T-A-----G- 7001
J.SE.93.SE9280_7887 -------C.........-------G----...GA---G...AAT--C.................................ATT----CTA-----G--.....................AC-A-TNAC-CA--T.........-----A...A-A-----T-A------- 6782
J.SE.94.SE9173_7022 C------C.........-------G----...GA-G-G...AAT-AC.................................ATTA-G-ACA------GT--A..................A-T-AC-ACACA--T.........-----A...A-A-----T-A------- 6792
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -CAC-G--.........G--GAC--AGA-...GAG....................................................................................----AGGA-AC----.........-----A...A-------T--G------ 6664
K.CM.96.96CM_MP535 --------.........---GAG--AG--.............................................................................................-AG-A--GT--T.........-----A...--------T--------G 6650
01_AE.AF.07.569M G-------.........--C-A------C...A-A--A...AATGCA.............................................-CCGTG-GG..................-G-T-T-A------T.........----TA...--T--------G-----G 6681
01_AE.CN.09.1119 -G-----C.........------------...A-AGGG...AATGAG.............................................-CC-GG.....................-GG-A-G--A-TG-T.........----TA...--T-------AG-----G 6712
01_AE.HK.04.HK001 --------.........G------G----...AA--CA...ACA-CA.............................................-CC--T-GG..................--GAACC--AGT-AT.........T---TA...--T--------G------ 6839
01_AE.JP.x.DR0492 --------...............------...CCAGGA...AATGAA.............................................-CC-GG-AG..................-GG-AT-A--G---T.........----TA...--T-------AG-----G 7507
01_AE.TH.04.BKM --------.........------------...G-AGGA...AATGAA.........--CAAA-AGGGGGATAATGGCACTATAAG-AATGA--CC--A-AG..................-GG-AT-A--G---T.........----TA...--T--------G-----G 7469
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --------.........----T--AC-TT...G-A-GA...AAT-AA.............................................-CC-CGGAG..................-TGTAT-A------T.........----TA...--T--------G-----G 6902
01_AE.TH.90.CM240 --------.........----A------C...C-AGGA...AATGAA.............................................-CC-TGG-G..................-GGT-T-A------T.........-----A...--T-------AG-----G 7040
01_AE.VN.98.98VNND15 --------.........---GA------C...A-A--A...AAT-AC................................................-G--GG..................-GGT-T-A------T.........----TA...--T--------G------ 6733
02_AG.CM.08.DE00208CM001 --T-A---.........----AG----TT...AA-G--...ACTGA-...........................CTAAAGTTAA-TA-CAGT-GC-TT-AG..................--GTC--A---T--T.........--A--T...----A---T--------G 6912
02_AG.ES.06.P1261 -C------.........-----C--C---...GAG--A...AAT-AC...........................AATACCATGACCA-CAAT-TC-G-T-A..................--GTT--A-----TT.........--A--T...----A-----A------G 6925
02_AG.FR.91.DJ263 --------.........-----C------...AA--GC...ACTT-G........................GATAACAGCTCAA-TCACAT-G-GTCA-A-..................C-CAC-GAA-G--AT.........--A--T...----A------G-----G 6862
02_AG.GH.03.03GH181AG -C------.........-----C------...CCC---...AAC-C-...........................GCAGAGTCAA-TA-CA--GGGTCA-TA..................AGGTC--A---G--T.........--A--T...---AA------------G 7519
02_AG.LR.x.POC44951 T-------.........-----C------...GAC---...AGC-C-....................................-TCAACA------T---A..................--GTC--A---T--T.........--A---...----A------------G 7458
02_AG.NG.x.IBNG --------.........-----C------...GA----...AGC-A-....................................AGCACTG-C--CC----A..................-GGTC--A------T.........--A--T...----A------------G 6996
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------.........-----C------...GC--GC...AAT-C-............AATG-C-T-TGGGCTAGCAATATAA-T-CTAGC-------AG..................--C-C--A------T.........--A--T...---AA-----A------- 6689
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----A---.........-----C-G----...AA----...GAC-C-....................................-CCA-C-----------A..................-GGTC--A------T.........--A--T...----A------------G 6666
02_AG.UZ.02.02UZ0683 C-------.........-----C-T----...AA--GC...ACTT-G.......................................AATAGC-C-GGGGAG..................A-TATC-C----C-T.........--A-AA...-----------------G 6680
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------.........-----C------...AA-GG-...ACTGAA.........GAG-TA-A--AC...................................................ACT-A-G-A--T-T-.........G----A...------------------ 6664
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C-------.........--------ACAC...A-GC-A...AATG--.................................ACAA-CATTA---G--CAGA-..................TCTAC--A-TCA--C.........-----A...----A-------C----- 6863
05_DF.BE.x.VI1310 --T-----.........---GCC--AGT-...------...GAT-CA...........................GTGTTTAAT-CCACAATGTT---T-A-..................--CA-TGACA-G-AT.........----TT...--------T-A------- 6884
06_cpx.AU.96.BFP90 -C------.........----CAT-AGAC...C-GTT-.............................................A-CACC----GGGGT-A-..................--CACC-ACAC---T.........-----A...--------T-AG------ 7538
07_BC.CN.98.98CN009 GC------.........---G----A-AC..........................................ATGCCTAATGATAC-.........--A-G-..................A-TTC---CTCA-TC.........-----A...A----------------G 6809
08_BC.CN.06.nx2 --------.........--------A-AC...A-GTC-...AATG--..................--ATACATATTTAATGGTAC-AT-ATT---GGT--A..................A---AT-A-TCA-GC.........-----A...A---A------------G 7430
09_cpx.GH.96.96GH2911 GC--A---.........----AC------...AA-GG-...ACTT-G..........................................GA--------A-..................A-TA-C-TA--A-AT.........TA---T...A---AC-----------G 6665
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------.........--------A---...ACATCA...AAT-A-..........................................A---G--CAGGG..................-T-AATG-GAGT---.........-----A...----------------G- 6836
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------.........-----C------...AA--GC...AATG-G.................................ACT-T---AAAT-GC-CT-TA..................-G-CCC-A-----AT.........--A--A...---T------A------G 6886
12_BF.AR.99.ARMA159 G-------.........---GA---A.............................................................................................AT-TCC-A---T--T.........--T-TT...--------T-A------- 7449
13_cpx.CM.96.96CM_1849 CC------.........-----C------...GAA---...GAC-C-...........................GTCAGCACGC-----------G----A..................-GGTC--A------T.........--A--T...-----------------G 6906
14_BG.ES.05.X1870 --T-A---.........--C---------...AG--G-GCTTGG-A-.......................................--TA-T-CAGGG---..................A-TAAC-C--GAGT-.........-----A...------------------ 6963
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------.........------------...---C-G...AATG--.................................AATAGTACT-GG---G-T---..................-C-----A--G---T.........-----G...-----T----------G- 6847
16_A2D.KR.97.97KR004 GC------.........-----C--G---...CC-GCC...AATGCA.......................................TCAAGGG-G--TGAG..................--GAA-GA-CG--AT.........G-G--T...------------------ 6853
17_BF.AR.99.ARMA038 --------.........---GACT-CC--...GA----GACACA...........................................................................---TCC-A------T.........----TT...--------TC-------- 6673
18_cpx.CU.99.CU76 CCT-----.........--------C---...AA---AACARRTG--........................ACCTGGATAAAACT--ATAAC-C--CA-A-..................RCGCA--A--GT--T.........--T--A...--G-A------------- 6795
19_cpx.CU.99.CU7 -C------.........-------.....................................................................................................GAA--G--T.........--A--T...----AG------------ 6566
20_BG.CU.99.Cu103 G---A---.........-------G-AAT..........................................................................................A-TAAT----GA-AT.........-----A...-----------G--C--- 6918
21_A2D.KE.99.KER2003 --------.........-----C--A---...AAC-G-...ACAGAG..............................TCAAGCAC-T--AAC-G--CAGAG..................TC-AAT-A-AG----.........-----A...------------------ 6676
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY GC------.........-----C------...CA-G-C...AAC-CA..........................................A--GGGTTAGA-..................A-CACG-A--G---C.........--A-TT...--T--G-----------G 6654
23_BG.CU.03.CB118 G-------.........-----C-G-AAT..........................................................................................A-TAAT---AGT-AT.........-----A...-----------G------ 6918
24_BG.ES.08.X2456_2 -C------.........-------G-.............................................................................................A-CTTT-A-AGT-AT.........-----A...-----------G------ 6935
25_cpx.CM.02.1918LE GCT-----.........-------G----...ACA---...AGC-C-..........................................G-T---GGG--A..................--T--C-A---T-AT.........--A--T...----AG----------G- 6686
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 GC------.........-----A------...AAAG--...GGC-A-....................................TGGACCA-CC-GG-A-A-..................-GGAC--A---A-AC.........--A--A...-----------G------ 7475
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------.........--------C---...AA---G...AGC-CC...............-A-GGCACCTGGACTAAGAACAGCACCA-TGGCG-G--A..................-GGAAC-CA-CA-AT.........--T--A...--G-A------------- 7492
28_BF.BR.99.BREPM12609 TG------.........--C---------...AAGTGG...AAT-AC.........-------A--AC........................-C-GGG-AG..................-GT-CTGA-A-G-AT.........-----A...----T------------- 6879
29_BF.BR.01.BREPM16704 GG------.........------GT----...AGGCTG...GAT-A-.........-ACACTTC-TGGGAGCAGGATAATAACACTA-AAATGG--CT-A-..................AGTAAT-A---T--C.........-----A...------------------ 6926
31_BC.BR.04.04BR142 GC------.........--------A-AC...-A--G-....................................ACATACAATAGTACAGTT-G---T--A..................AC--C-GA--TA-AC.........--A--A...A----------------- 6943
32_06A1.EE.01.EE0369 --------.........-----CT-A-CA..........................................................................................AG-A-T-A---G--T.........-----A...--------T-A-----G- 7113
33_01B.ID.07.JKT189_C G-------.........----AC-----C...C-A......AATGAA.............................................-CC-TGGGA..................A-CT-C-A--G---T.........----TA...--T-------A------G 6776
34_01B.TH.99.OUR2478P --T-----.........------------...CCAG-A...AATG-A.............................................-CC-TGGAG..................-GGA-T-A--G---T.........----TA...--T--------G-----G 6653
35_AD.AF.07.169H GC------.........--C-A--GCCT-...-----C...AGC--C................................................GGAGAG..................TC--AT--CACA-AT.........--A--T...-----------------G 6669
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 GC------.........-----C------...GGGT--...AAC-A-.................................AGCA-C-T-A---GGTTA-A-..................A-CACG-A------T.........--A-TT...-----G--T-A------G 6684
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 GC-----C.........--------A---...AAC-C-...ACT-CC.................................AGCACGCA-ATTCCA--T-GG..................ACTAC-GA--GG-AT.........--A--T...-----T-----------G 6669
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------.........---GAC--AGCT..........................................................................................TCCAAT-A--GT--C.........-----T...--------TC-------- 6862
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -T------.........---GAC--G.............................................................................................AT---C-A--G---T.........--A-TT...--------T-A-----G- 6931
40_BF.BR.05.05BRRJ055 G-T-----.........G---A--ACACA...GGG-C-.................................................................................--CACT-A------T.........-----T...--------T-A------- 6978
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------.........---GAC--AGAA..........................................................................................TCCAAT-ACACT-TC.........--T--T...--------TC-------- 6979
43_02G.SA.03.J11223 G-------........................GGACTGTTTAATGMA........................................................................TC---GTC---T-AT.........C----A...A-------Y--G------ 6970
44_BF.CL.00.CH80 G-------.........---GAC-G-ATACCCA-ATCC.................................................................................A-T-CC--------T.........-----T...--------TC-------- 6905
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --T-----.........-----C------...AGCC-C...AATGA-.......................................ACAGGC-GC-CG-AG..................--GTAC-A--G---T.........--ACAA...--T--------------G 7434
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 G-------.........---GAC--AG-A..........................................................................................TCCAAC-A---G--T.........----TT...--------T--------- 6866
47_BF.ES.08.P1942 C-------.........--------A---...GAG---...GAT-CA.................................AATATTACTGA-G-ATCA-A-..................AGCTC-GA-------.........-----A...----A-----A------- 6901
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----A---.........---GA------C...A-AG-A...AAT-A-...................................................--C..................AGGT-T-A-C--G-T.........----TA...--T--------G-----G 6704
49_cpx.GM.03.N26677 --T-----.........-------GC---...AA---G...AATGCC....................................A-T---A-T-CAGGG-A-..................ACTAC--A-AGT--T.........-----A...----A---T--------G 6914
51_01B.SG.11.11SG_HM021 G-------.........-------A----...ACAGGA...GATGAA.......................................AATGTG-CGGGGCA-..................-GG--C-A-----TT.........----TA...--T--------G------ 6678
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 T-------.........----A--A---C...ACAG-A...AATGAA.............................................-C-GGG--G..................-GGT-T-A---A--T.........----TA...--T--------R-----G 6816
53_01B.MY.11.11FIR164 -GT-----.........--G-CA................................................................................................---AATGAAAC--GG.........----TA...--A--------------G 6803
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------.........G------T----...-A-GGA...AATGAA.................................ACCAT-AATGA--CC-TA-AA..................-GGAAT---AG---T.........----TA...--T-------A------G 6892
55_01B.CN.10.HNCS102056 -GT-----.........------------...A-A-TGGAGAATGA-......ACTTGGACAGA--A-AAAACCATGGAAGAG-GG-TTAATGGC-CT-TG..................-GGAAT-A-AG--TT.........T---TA...A-T--------G-----G 6809
O.BE.87.ANT70 -GA-----.........---TA---C-TT........................TCATG-.........AACGGAACCACCTGT...A-TGTT-G---TGT-..................AGTCA-G--A---AT.........GG---T...--A--T----A-C-G-G- 7525
O.CM.91.MVP5180 GGA-----.........--CTA-----TT........................ATC-AC--T-CA-AGTCCGGATGCCAGGAGATCAAAGGG-GC--T.....................--GACC-A-A-A-AT.........GGT--T...A-A--T----AGT---G- 7542
O.CM.98.98CMA104 GGA-----.........---TA---C-TT........................ACATG-.........AACAAAACCAACTGC...ACTAAC----GG---..................--TAAT--CACT-AT.........GA---A...A-A--T----AGT-G-G- 6987
O.FR.92.VAU -G------.........---CA---C-TT........................TCCTGCAA--AG-A-ATGACCTATAACAAGATCAAT-GT-C---T-T-AGCAAT............A-TA-C-A--G---T.........CAGG-A...A-A--T-----GT-G-G- 7085
O.SN.99.99SE_MP1299 -GA-----.........---TA---C-TT........................TCATG-.........ATAGGAACCAACTGT...ACTAGT--CC-A-A-..................AGCA-C-ACAGT-AT.........GA---TCGGA-ATAT-----G------ 7572
O.US.10.LTNP --A-----.........---TA---CCT-........................GAATG-.........AACGGAACCATCTGT--GAATATC-G--GTGAG......AGTAATAGCAGTAGT-AG---A-G-AT.........-AA--GCGGA-A--T-----GC-G--- 7446
O.US.97.97US08692A -GA-----.........---TA--TC-TT........................AACTG-.........ACCGGAACCACCTGT...AAT-AT-CC--A-ACATCCAAAATTATACCTTTAGCCA--A-AC---T.........-G---TAAGA-A--T------T-G-GG 7012
N.CM.02.DJO0131 G-T-A--C.........---GAG-GCAT-...AA--CAAAT..............................................................................-GGACT-A--GG--T.........--T--T...--G--C--T-------G- 6920
N.CM.04.04CM_1015_04 G-T-A---.........G--GAG-ACG--..........................................................................................ACT-T--A--GG--T.........--T-TT...--G--C--T--------- 6904
N.CM.06.U14842 --T-A---.........--CGAG-ACGA-...AC-....................................................................................C-TTC--A-C-G--T.........--T--T...--G--C--T---G---G- 6954
N.CM.95.YBF30 --T-A---.........---GAGGAA-TA...C----C.................................................................................--GAC-G----GC-T.........--T--T...--G--T--T-------G- 7035
N.CM.97.YBF106 G-T-A---.........---GAG-GCGA-...AAC....................................................................................A-GACT-A-A-G--T.........--T-TT...--G--C--T--------- 6996
N.FR.11.N1_FR_2011 -CA-A---.........G-CGAGGGCAA-...AA-G-A.................................................................................ACTAC------G--T.........--T--T...--G--C--T-------G- 6823
P.CM.06.U14788 GC------.........--CTT--G--AT........................ACTTGG.........AATGACACCACCTGGCGG-CTG--GGC--TCA-..................A-TAC------A-AT.........--A--A...--GT-T--T---C-G--G 7018
P.FR.09.RBF168 CC------.........---TA--GC-AT........................ACTTG-.........AATACCTCGGGTGCATGTACAGGT--AC----A..................-GT-AG-ACATG---.........--A--A...--G--T--T---C----G 7558
CPZ.CD.06.BF1167 -TTG-ACA.........--C-A-GGCATC..........................................................................................--GATCGA--GA-TG.........C-G-TA...GCA-----TC--C-T-G- 7600
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -GA-CA-C.........----TC---AA-...A-A--C.................................................................................A--ACTGAGA-T-TG.........-CA-TA...A----T--T-------G- 6966
CPZ.GA.88.GAB1 --A-A---.........-C-GAC-AC.............................................................................................ATTAC--A--G--TT.........--A-TA...--G-----------T-G- 7506
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --TG-A--.........--CGAG--C---...C----CGAG..............................................................................ACG-ACCAGAC--AT.........C-TGTA...GCA--C--T---C-C-G- 7119
CPZ.US.85.US_Marilyn CC--A---.........--C-TG--C-AC...AAC---.................................................................................ACC-AC-ACAC---T.........-----A...--TAAG--T-------G- 7483
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B.FR.83.HXB2 CAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT...............AATAGCAAC...........................AATGA 7615
Env _Q__I__I__N__M__W__Q__K__V__G__K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__Q__I__R__C__S__S__N__I__T__G__L__L__L__T__R__D__G__G__.__.__.__.__.__N__S__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__E
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---G-------T----------C-CC----C----------------------AC-A---GC---A--G---GA------C--------A--AA-------------------G...............---GAT---ACA........................-GCAC 6853
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---T--G----T----------G-------C------------------------AA---A----ACAG--CAT---------------T--A-----------------G---...............--GG-T--AAGC........................---AT 6806
A1.ES.06.X2110 -----------TC---------G--C------------A---------------CAA---GC---ACAG---AT------C--------A--AA----------------A---...............----ATGGAACT........................---A- 6850
A1.IT.02.60000 -----------T----------G-------C-------A-----T-----T--TGCA---R----AGAG---RA------C--------A-----------------------A...............GG-G-A--TAGT........................-GCAT 7635
A1.KE.06.06KECst_001 -----------T----------G-AC----C-----------------------C-A---GT---A------GA------C--------A--AA--------------A---TG...............----AT-G-...........................--A-- 6866
A1.RU.11.11RU6950 -----------T----------G-------C-------------------T-----A---AGT--A-AG---GT------C--------A--A---C---T------------A...............GG-G-A--TAAT........................-GCA- 7142
A1.RW.07.pR463F -----------T----------G--C----C-G---------------------CAA---GT---A--G---GAC-----C--------T--AT-------------------G...............-GGG-G--TGAT........................---A- 7621
A1.SE.95.SE8538 -----------T----------G--C------------A---------------CCA---AT---A-AG---GT------C-----------AA-------------------G...............-G--AT---...........................-G-AC 6832
A1.TZ.01.A341 ----------GG----------G-------C----------------------TGAA---GT---A------GA------C--------A--AA--C-------------C--G...............----AT---...........................-G--C 6789
A1.UA.01.01UADN139 -----------T----------G-------C-------------------T-----A---A-T--A--T---GT------C--------A--A---C----------------A...............-C--AT..............................-GCAG 6808
A1.UG.07.p191845 -----------T----------G-AC----C-G---------------------CAA---GT---A-A----G-------C--------A--A--G--------G--------A...............G---A---AAACAATAGTACCAATAGTACCAATCAA---A- 7708
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------T----T----------G-------C-G--G------------------CCA---G----A--G---GA------C--------A--AA-C-----------C--G--G...............CT-GAGCTTAACAAT.....................-CGA- 7070
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------------------G------CCG---------------------TGCA---GT---A-AG---A-------C--------AA--A----G--------C-----G...............--G-A-..............................-G-AT 6925
A2.CM.01.01CM_1445MV --G-------------------G-------CG---------------------TGCA---GT---A-AG---AT---------C-----AA--A-C--G--------------G...............--GC----TGAT........................TCCAG 6820
A2.CY.94.94CY017_41 ----------------------G--------G---------------------TGCA---AT---A-AG---A-------C--------AA-AA----G---------------...............--C-AT..............................GGGAC 6987
B.AR.04.04AR143170 -------------G-------G--------------------------------GAA-----------C--------------------A--------------------GA--...............-GC-A----...........................-G--- 6788
B.AU.04.PS1038_Day174 --G--------------------G--------------------------------A----------AR--C------------------------------------------...............-RCRAG--TAAGACC.....................----- 6822
B.BO.09.DEMB09BO001 -------------GA------G-------G------------------------CAA-----------------------------C---A----------------------A...............C--G-G--T......GAA......ACT.........---A- 6971
B.BR.06.06BR1119 ------G------G-------G-------G-G---G--------T---------GCA---AT---C-AC---GT------C------------A----------------AAAC...............-TA-CA-CAAATAGTACCTACTCTGAA.........--CA- 7043
B.CA.07.502_1191_03 ---C-----------------GGG-------GG-----------------------G---A-C-----C--------------------A--A--------------------A...............--C-ATGGGACA........................----G 7062
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -------------G-------G----------------------------------C----T-G--------GT------------------A-----------G---------...............-CGGA-..............................--CAC 6831
B.CN.10.DEMB10CN002 -------------GA------G----------------------T-----------A---GT---C-AC---A----------------A--A--G---GT------------G...............-T--A----...........................-GCAC 6991
B.CO.01.PCM001 -----------T----------G---------------------------------A---GT---A------GT------C--C--------A--------------------G...............--C-A-G-TACT........................--CA- 6798
B.CU.99.Cu19 ------G-----C--------G---------------------------------AA-----------C---------------------------------------------...............----A-GGG...............ACC.........---A- 7179
B.CY.09.CY266 -------------G-------G-G--------G-----A----------------AA---ATC----A---CA-----------------T-A---------------------...............----AT--TGAAAGT.....................G-CAC 6831
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---T------------------G--------------------------------------------AC---A-----C-C---------------------------------...............----A---T...............AGC.........G-ACC 6903
B.DK.07.PMVL_011 ---------------------G--------------------------------GAA----T-----AC---GTG------------------A----------------G---...............--G--T-GT...........................--C-- 7048
B.DO.05.05DO_160884 --------------------AG----------------------------------G---T-T----AC-----------C-------------------T---------G---...............-T--AT--T...........................-CA-G 6783
B.ES.09.P2149_3 ---------------------GC------G--------A--------------TGCA---TC------------------------------A--------------------A...............---G-T--TAATACTAAT..................---AC 7037
B.FR.08.DEMB08FR002 --------------------A-G---------------------------------A----------AC----T------------------A---------------------...............----T--GT...........................-GCAC 7024
B.GE.03.03GEMZ004 ------G-------------AG----------------------------A----AA----------A----GT---------------AA-AA--C-----------------...............G---ATG-G...............ACT.........-GA-G 6813
B.HT.05.05HT_129389 --------C--T---------GG---------------------------------C----C---A------GA----------------------------------------...............G-CCAG---GGGACGGAC..................GC-AC 6839
B.JM.05.05JM_KJ108 -------------G-------G-------C-------------------------AA----T-----------T----------------------------------------...............----AT-GT...........................G---C 6813
B.JP.05.DR6538 ------G---------------C---------------------------------C---T-C----A----A----------------A--------G--------------A...............--GG-A--T...............AAC.........-CG-- 7651
B.KR.07.07KYY4 -------------G-------G----------------------------------C----T------------------------------------------------G---...............G---AG-CG...............GAC.........-CCA- 7274
B.NL.00.671_00T36 -------------GA------G-------------------------------TGCA-----------C-----------C--C--------------------G---------...............GG-G-TG-GAAC........................---AG 7176
B.PE.07.502_2649_wg8 ------------T--------G--------------------------------GCA----------AT----T---G--------G---------------------------...............----A----AGCACAGAC..................---A- 7057
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------C-------G-------------------------------CAA---------------------C-------------------------------A---...............-TGCAA--TAACAAGAAAACT...............-GCAT 6810
B.RU.11.11RU21n ---------------------GC-------------------------------TCA----------A---------------------A------------------------...............--C-ATG--................................ 7144
B.TH.07.AA040a_WG11 ------G--------------G----------------------------T--TGCA----------AC-----------------C---T-----------------------...............G---AT-G-...........................---AC 6945
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------------------GC------C-----------------------T--A----C-----C----GT------C--C----------------T-------------...............-GA-A-G-GAATGAC.....................---A- 6843
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------------------G---------------------T---------GAA----T-----A-------------------------A-G--------------G---...............-CA-ATG--...........................-G--- 7586
B.UA.01.01UAKV167 -------------GA------G----------------A-----------------C----T----------------------------A-A------GT-------------...............----AT-GT...........................-G-A- 6879
B.US.11.ES38 -----A------------------A-------------------------T--TCCA----C-----AC------------------------A-------------------A...............GG-GAT-GG......AGT......AAT.........GCCAC 7564
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------------G-------G---------G------------------------C---ATG-----C--------------C-----C--------------------G---...............--C-AT-GTAAC........................-GCA- 6849
B.VE.10.DEMB10VE001 ------------C--------G----------------------------------A----C------C---------------------T-AT-------------------A...............G-------TAGCACAGGAATC...............--C-- 6996
B.YE.02.02YE507 -----C--------------AG-------------------------------TGCA---A-------C---------------------A-A-----------G---------...............--CGAG---CAG........................-CCAC 6846
C.AR.01.ARG4006 --------------------AG-G------CG---------------------T--A---ATG--A-C----AG---------C-----AA-A---C-G---C-T-----A--C...............-CA-ATGG-ACA........................---A- 6803
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------------------G-G------CG---------------------TGCA---G----A-C----AG---------C-----AT-A---C-------G-----A--A...................................................G-CAC 7034
C.BW.00.00BW07621 ---------------------GGG-----------------------G-----TGCA---A-C--A-T----AA------C--------A--A-----G---C-T-----A---..................GAAGGTGAA........................---AC 6947
C.CN.98.YNRL9840 ---------------------G-G------CG---------------------TGCA---A----A-C----AA---------C-----A--A-----GGT-C-T-----A--A......ACAGAGAAT----CAG-GACA........................---A- 6816
C.CY.09.CY260 ---C-GG---TA-G-------G-G-------G------A-CA-----C----CTGCA---G---A--TC-CAGG----T----C---C-AG-AT---GGC---CC-GA--G--A...............--A-ATTGAGGGCAA.....................----- 6850
C.ES.07.X2118_2 --G---------T--------G-G------CG---G-----C--T--------TGCA---A-C--A-C----AAG----CC--C-----AT-A-----GGTGC-T-----A--A..................CAAGGAAAC........................--CTC 7000
C.ET.02.02ET_288 ---------------------G-G------CG---------------------T-AA---AT---A-C----AG---------C-----AT-AT--C-G---C-T-----G--G...............-TG-A----ACA........................--CA- 6823
C.GE.03.03GEMZ033 ---------------------G-G------CG---------------------TGCA---T-C--A-C----AAT--------C-----A--A--C--G---C-T-----A--C...............---G-T-GTAGT........................---TG 6822
C.IL.98.98IS002 ---------------------G-G------CG---------------------TGAG---A-C--A-C----AA----G----C-----A------C-G-T-C-T-----A--C............ATA----ATG--ACA........................--C-- 6946
C.IN.03.D24 ---------------------G-G--G--GCG------A--------------TGCA---A-C--A-C----AA---C-----C-----AT-A-----GGT-C-------A--A...............----CTG-GTCA........................---A- 7680
C.KE.00.KER2010 -----------------------G------CG---------------------TGCA---A-C--A-C----A-------A--C-----A--AT----GCA-C-T-----A--G..................-A--GTACA........................---A- 6804
C.MM.99.mIDU101_3 ---------------------G-G------CG------------------T--TGCA---A-C--A-C----AA------C--C-----A--A-----GGT-C-T-----A--A...................................................----G 6977
C.MW.93.93MW_965 ---------------------GGG------CG---------------------TGCA---A-C--A-C----AA---G-----C-----A--A---C-G---C-T-----A--A.....................G-AAAT........................---AG 6790
C.SN.90.90SE_364 --G------------------GG-------CG------A--------------TGCA---A-C--A-C----AA---------C-----A--A---C-G---C-T-----A--A..................-CACTTAAT........................----- 6760
C.SO.89.89SM_145 ---------------------G-G------C----------------------T-AA---A-C--A-C----A----------C-----A--A-----GCTGC-T-----A--AAATGATCCAAAAAGA-C-GAAG-GCAA........................---A- 6841
C.TZ.02.CO178 ---T---------CA--------G------CG---------------------AGCA---A-C--A-C----AAC----GC--------A--A-----G---T-G-----A--C...............-G---T--AGAAACAAGC..................--CAC 6819
C.US.98.98US_MSC3018 ---------G-------------G------CG------------T--------TGAA---A-T--A-C----AA---------C-----A--AT----G---C-T-----A--C...............CTGTTAG-TAAT........................-G-AG 6738
C.UY.01.TRA3011 ---G----------------AGGG------CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AGG--------C-----AT-A---C-G---C-G-----A--A..................GA-GGGAAT........................GGCAC 6795
C.YE.02.02YE511 ---------------------GGG------CG------------------T--TGCA---A-C--A-C----A-------C--C-----A--A-----G---C-T-----A--A..................G-A--AGAC........................--C-- 6807
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -----C------------------------CG---------------------TGCA---A-C--A-C----AGT--------C-----A--A-----G---C-T-----A--A...AATACAACAGAT----CA-CAAAT........................---A- 6947
C.ZM.02.02ZM108 ---------------------G-G------CG---------------------TGCA--GA----A-C----G----------C-----A--A-----G---C-T-----A--A......GTATCAAAT--G-CAG-TGCA........................---A- 7652
D.CD.83.ELI -----------G---...GT-GC--GCA-G--------A-----------T---GAAA--A-C---CT------------------------A-----G---------------...............-TA-AT--T...........................-G-AC 7151
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------------------GG---------------------------T--T-AA----------A-----------C-G-G--------AA--C-G---GT-----AA-T-...............----ATTCG...........................-G-CC 6953
D.CY.06.CY163 ----------T------C---GG---G---GT----------A--------CCTGCA---AT----CAG---AA-------------ATTACAGGGC-G---------------...............----AT-GT...........................---TG 6825
D.KE.97.ML415_2 ---------------------GG--------T---------------------TGCA---AT---C-A---------------------A--AT-G------------------...............GCAGAT--TAGT........................-G-C- 7087
D.KR.04.04KBH8 --------------------AG---------G---------------------TGAA---GT---C-A------------C-----------AA----G-------------CA...............----AT..............................---AC 7528
D.SN.90.SE365 --G---------C---------G------------------------------TGAG---GTG--C--C-----------------------A-----GCT------------G...............-TACAT--TACTAGC.....................----- 7613
D.TD.99.MN011 ---------------------GG-------------------------------GCA----------A------------------------A-----G---------------...............--A-AT..............................GC-TC 6805
D.TZ.01.A280 ---------------------GG-------------------------------GCA----T---C------A----------------A--AT--C-----------------...............---GTA--TAAT........................-G-AG 6803
D.UG.08.p191859 ---------------------GG------------------------------TGCA---A----CCAC-----------C--------A--A--G--G---------------...............-G-CCA--TAAT........................GGGAC 7623
D.YE.02.02YE516 -----------T---------GG--------G----------------------GCA---AT-----A------------------------A-----G---------------...............-G--A---TACT........................--CAG 6795
D.ZA.90.R1 ---------------------GG------------------------------AGAA----T------------------------------AA----G-----G---------...............G---AT-GTAGT........................TC-C- 6969
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------G--------------GG-------C--------------G----T--TGCA---A-C----CC---AAC--------------C--A-----G---------------...............---GAGGGTAAT........................--AAC 6672
F1.AR.02.ARE933 ------G--------------G--------CG-----ACA--CA-------CATGCA---A-C----CC---GGT--------------T--A-----G---------------...............-C-G-G--TTGCACTGATGGTGGTACTGGG......---TG 6885
F1.BE.93.VI850 ------G--------------GG-------CG----------A--T-------TGCA---A-C----CC---AAC--------------TT-A-----G---------------...............---GAG..............................-G-A- 6892
F1.BR.07.07BR844 ---------GGG---G---G-G---A----CG-----C------------T-CTGA----A-C----CC---AGT--G-----------TT-A----GG-------G-------...............---G-T--TAAT........................-G-AT 7381
F1.CY.08.CY222 ---------------------GG------GC----------------------TGCA---A------CC---AAC----G---------C--A-----G---------------...............C-A--T--TAAGAGTAAAGAT...............----G 6781
F1.ES.11.DEMF110ES001 ------------C--------C-------GCG-------------G-------TGCA-----C----C----AAT----G------------A---C---T-------------...............C-GCAT--TAGTAGT.....................----- 6923
F1.FI.93.FIN9363 ---T--G--------------G--------CG-------------G-------TGCA---A-C----CC---AAC--------------T--------G---------------...............C-G--T--TAAT........................-G--- 6911
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------------------GG-------C-----------T--G-------TGCA----GC----AC---AAC----C---------C--A---------------------...............C-G--T--TGATACT.....................---AG 6782
F1.RO.96.BCI_R07 --G------------------GG------CC--------------G-------TGCA---AGC----CC---AAC--------------CT-A-----G---------------...............C-G-AT..............................----- 7669
F1.RU.08.D88_845 ------G--------------GG-------CG-------------G-------TGCA---A-----GTC---AAC--M-GY--------T--A-----G-----G---------...............GR--ATG-TACT........................-GGAC 7101
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------G-------------A--G------CG---------------------TGC----GT----C-G---AAC----G---C-----T---T-------------------G...............G-AGAT--T...........................-G-AG 6936
F2.CM.97.CM53657 ------G-------------A-G-------CG-------------G-------TGC----------CAG---AAC----GC--C-----T--AA----G--------------G...............--A-AT--T...........................-CCA- 6780
G.BE.96.DRCBL ------G-G-GA----------G---G---C----------------------TGCA---A-C----C----AG------C--------A--AA-------------------G...............G---A---T...........................-GCAC 7554
G.CM.10.DEMG10CM008 ------G---GA--------A-G-------C-------------T--------TGCA---A-G----C---CAT------C--------A--A-----------G--------G...............--C-A---TAGT............................. 6979
G.CN.08.GX_2084_08 ------G-G-GA----------G---G---C-------------T--C--T--TGCA---A-T----C----AG---T--C-----------AT------------------CA...............----AT..............................-C--G 6845
G.CU.99.Cu74 --G---G-G-GG----------G-------C-----------------------GCA---A-C----C----GT------C--------A--AT-------------------A...............-C--AT--TACT........................---AG 7234
G.ES.09.X2634_2 ------G-G-GAT---------G---G-AGC----------------------TGAA---A-T--C-C----AGG-----C--------A--A------GT-------------...............----ATG-TACA........................--G-- 7095
G.GH.03.03GH175G ------G---GA----------G---G---C-----------------------GAA---G-----------GAC----CA--------A--AA-------------------G...............--C--T---AATACT.....................---A- 7661
G.KE.93.HH8793_12_1 ------G-G-GAC---------G---G--GC-----------T-----------GCAA--A-C----C----AA------C--------A--A--------------------A...............---GCT---AATGCA.....................-G--- 6985
G.NG.09.09NG_SC62 ------G-G-GA------------------C-------------------T---GAA---AGT----C----AG------C-----------AT--C---TG-----------A...............----AT--TACA........................---A- 6791
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B.FR.83.HXB2 CAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT...............AATAGCAAC...........................AATGA 7615
Env _Q__I__I__N__M__W__Q__K__V__G__K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__Q__I__R__C__S__S__N__I__T__G__L__L__L__T__R__D__G__G__.__.__.__.__.__N__S__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__E
G.PT.x.PT3306 ------G-G-GA----------G---G---C----------------------AGCA---A-C----C----GTG-----C--------AT-A------GA------------G...............---CTT--TAATAGTATAAATACAACTGAG......CC-A- 7594
G.SE.93.SE6165_G6165 ------G-G-GA----------GG--G---C-----------------------GCA---A-C---GA----AAC----GC--------A--AA-------------------G...............----AT---AATACAAATACA...............-G--- 7033
H.BE.93.VI991 ------G-G-------------G-------C-------------------------A---A-C--C-C----AT---------------A--AA----G---TTT--CC-GAA-...............----CA--T................................ 7015
H.BE.93.VI997 ------G----T----------G-------C-------------T--------T-AA---AGC----C----GT---------------AT-AA-CC-G--TTAT--C-AA-A-...............--GG-A--T...........................----- 6929
H.CF.90.056 ------G---------------G-------CG----------------------CAA---A-C----TG---GT---------------A--AA----G----TT--C-AG---...............--CGCGTCT...........................GCA-- 6934
H.GB.00.00GBAC4001 -----------T----------G-------C-----------------------CAA---A-T----C----GT---------------AT-AA----G---CTT--CA-GTA-...............GTAGAT--T...........................GG-AC 7123
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------G-G-GA----------G-------C-------A---------------GCA---A-C--C-C---CA-----------------T-A-----G---C-T-----G--A...............----C---GGAGAGT.....................---AG 6815
J.CM.04.04CMU11421 -----AG-G-GA------------------C-------A--------------TGAA---A-C----C---C-----------------AT-AA----G---C-T-----A--A...............G-C-AG---AGCACTAGCAAC...............--CAG 7141
J.SE.93.SE9280_7887 ------G-G-GA--------A-GGAC----C-------C--------------TGCA---A-C----CG--CA----------------AT-A-----G---C-T-----A--A...............--C--GGGGAATGGCAGTGAG...............----G 6922
J.SE.94.SE9173_7022 ------G-G-GA--------A-G-AC----C-------A---------------GCA---A-C----C---CAA---------------AT-AT----G---C-T-----A--A...............--C--G--TGGCAGTGAG..................----G 6929
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --G--A--------------------G--GC-------A-------------C-GCA---A-C----CC---AG---------------AA--A----G---------------...............---GA---TAATACT.....................-GGAC 6798
K.CM.96.96CM_MP535 --G-----------------------G-----------A--------------TGCA---AGT----AC---AGC--------------AA--A----G---------------...............----AT..............................-C-C- 6775
01_AE.AF.07.569M ---------------------G---C----C-------------T---------------AT---A-AT---GT---------------AA-A-----G--------------G...............-----T..............................-G-AC 6806
01_AE.CN.09.1119 --------------------AGG-------C-------------T---------------AT-----A----GT---------------AA-A-----G--------------A...............GG-GAT..............................---AC 6837
01_AE.HK.04.HK001 ---------------------G--AC------------------T-----------G---AGC---CAG---GT---------------AA-A-----G---------------...............----AT--TGGGTCT.....................--C-- 6973
01_AE.JP.x.DR0492 -----A-----T---------GG-------C-------------T---------------AG-----AT---GT---------------AA-A-----G---------------...............GC--AT--T...........................GCGAC 7635
01_AE.TH.04.BKM ---------------------G--AC----C-------------T---------------AC-----AT---GT---------------A--A-----G--------------A...............GG--AT--TGACTCG.....................-G-C- 7603
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----------T---------GG-------C-------------T-----------G---AGT----AG---GT---------------AA-A-----G-T------------A...............-GCG-A---ACAACTGGTGAAAACGAA.........--CC- 7048
01_AE.TH.90.CM240 ---------------------GG--C----C-------------T---------------AG-----AT---GT---------------AA-A-----G---------------...............GT--AT--T...........................-CG-- 7168
01_AE.VN.98.98VNND15 --------------------A-G-------C-------------T---------------AG-----AT---GT---------------AA-A-----G---------------...............-C--AT-G-AGGACTAACGAGACTAACGAG......-C-A- 6882
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ---T--G---GG----------G-------C--------------T--------CCA---GT---A--G---GA------C--------T--A-----------------A--G...............GG--ATG-AAGCACA.....................-GA-- 7046
02_AG.ES.06.P1261 ---T-------T----------G-------C----------------------TCCA---GT---A--G---GAG-----C--------A--A---C-------------A--A...............---GAT..............................---AC 7050
02_AG.FR.91.DJ263 ------G----T------------------CT----------------------TCA---G----A--G---AA------C--------A--A---C-------------A--G...............-G--AT--T...........................-G-AC 6990
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------T----------G-------C-------A-----------------A---G----A--G---GAT-----C--------A--AA----------------A--G...............----AT-GTGAGAGTGCA..................----G 7656
02_AG.LR.x.POC44951 -----------T-----------------GC------------------------AA---ATC--A--G---GAT-----C-----T--AT-A-----------------A--G...............----AT--T...........................-G-AC 7586
02_AG.NG.x.IBNG ------G----T------------------C-----------------------CAA---AT---A------GAT-----C--------A--A-----------------A--G...............----AT..............................-G-AC 7121
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------T------------------C-------A---------------GAA---GT---A--G---GAT-----C--------AA-A-----------------A--G...............G---AT-CT...........................----G 6817
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------G----T-----------G------C----------------C-------AA---GT---A--G---GA------C--------A--AA----------------A--G...............G---AT--TAATAAT.....................-G--T 6800
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------G----T----A-------------C-------------------T---CCA---GT---A--G---AAT-----C--------AA-A-----------------A--G...............-T--A-..............................-G-AC 6805
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------G---------------G----------------GCA--------------------------------A------------------------...............--CCAG-G-...........................----T 6792
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---T--G---GG---------G----G--GC----------C---T-C-----TGCA--GAGC----AC--CAGC---G----------AA-AA----G---------------...............-C--AT--T................................ 6986
05_DF.BE.x.VI1310 -----AG---GA---------GG-------C--------------G-------TGCA---A-C---GCC---AAC----C----------A-A-----GG-------------A...............---G-T--TGATAGCTCC..................--C-- 7021
06_cpx.AU.96.BFP90 ------G---GA----------G---G---C----------------------TGCA---A-C----C----GT------C--------AA-AA----------------GAA-...............---GAG..............................----T 7663
07_BC.CN.98.98CN009 -----------T---------G-G------CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AA---------C-----A--A-----GGT-C-T-----A--A..................-CAG-GACA........................----- 6937
08_BC.CN.06.nx2 ---------------------G-G------CG---------------------TGCA---A-C--A-C----AA---------C-----A--A-----GGT-C-T-----A--A...............G-AG-AG-G...........................---AG 7558
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------G-G-GA----------G-------C-----------------------CCA---G----A--G---AG------C--------A--AA-------------------G...............-G-GATG--................................ 6788
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------T---------GG---------------A--------------TGCA----TG--C-AT--------------------A--AG-G--G---------------...............GCG-AT--TAAT........................-G-C- 6967
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------G---GG----------G-------C-----------------------CAA---A-G--A-TG---AAC----CC--------A--A--------------------G...............--G-AT-G-...........................TCAA- 7014
12_BF.AR.99.ARMA159 ------G-----C--------G----G---CG-------------G-------TGAA---A-C----CC---AAC--------------T--A-----G---------------...............CT--ATG-GACT........................---C- 7580
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---T--G---------------G-------C-----------------------CAA---AT---A--G---GA------C--------A--A------T--------------...............GTGG-T--TAAT........................-GGAC 7037
14_BG.ES.05.X1870 ---G--------C--------G-------------------------------------------------C---------------------------GT-------------...............-GA-----TGATAGC.....................-GCA- 7097
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------G--------------G---------G-----------------------AA---------------------------------T-----------------------...............--A-ATG-GAATACCACG..................---AC 6984
16_A2D.KR.97.97KR004 ------G---------------G-------CG---------------------T-AC---AC---A-AG---A----C--C--------AA--A----------------GAAC...............-G-G-GGG-AAT........................GCAAC 6984
17_BF.AR.99.ARMA038 ------G------G-------G--------C--------------G-------TGCA---A-C---GTT---AAC--------------T--A-----G---------------...............C-GG-A--TGGT........................-G--G 6804
18_cpx.CU.99.CU76 ------G---GA----------G-AC----C---------------------G---A---A-T----C------------------------AA----G-----T--CCT-AT-...............Y--CATKNT...........................-CA-- 6923
19_cpx.CU.99.CU7 ---G--G----T---------.--------C-----------------------CCA---GT---ACAG---AA---T-----------A--A--------------------G...............---...................................... 6682
20_BG.CU.99.Cu103 --G---G-G-GA----------G-------C-----------------------GCA--GAGC----C----AT------C--------A--AT--A----------------G...............----A--GTACT........................---AG 7049
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------T--------AG--------------------------------GAA-----C----AC-----------------------A-----G---------------...............-CA-AT--TACA........................-G-A- 6807
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------T----------G--C----C-----------------------CCA---AC---A-CG---RAG-----C--------A--A-----G-----G--------G...............G---AA--T...........................-G--C 6782
23_BG.CU.03.CB118 --G---G---GA----------G-------C-----------------------GCA---AGC----C----GT------C--------A--AA--A----------------G...............CC--A--GTAST............................. 7044
24_BG.ES.08.X2456_2 --G---G-G-GA------------------C-----------------------GCA---AGC----T----GT------C--------A--AA--A--T-------------G...............T--GAG--TAGT........................-G--G 7066
25_cpx.CM.02.1918LE ----------------------G-------C-----------------------CAA---GT---A--------------C--------AT--A--C-G-------------CA...............----CAGCT...........................---A- 6814
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------G--CG---------AG--------C-------------------TG--GCA---ATG--ACAG---AT---------------AT-AA----G-----------G--G...............--AGAT--G...........................----- 7603
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------G---------------G-AC----C-------A-----------T--T--A---AT----CAG---GA----------------A-A-----G---------A-GCA-...............---CAT-CT................................ 7615
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------G-------G-------------C------------------GAA--------------------------------------------------------G...............TC--AT---GAGACC.....................--CAT 7013
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----C-------------T-GC--------------C--C-C-----------C-A--------A-------------CA--C---CT---A----C-----AT---------...............-G--AT--TACCACT.....................--CAG 7060
31_BC.BR.04.04BR142 -----------T---------G-G-------G---------------------T-AA---GC---A-C----AT------C--C-----AT-AT--C-G---C-G-----A-AC........................AAG........................----- 7065
32_06A1.EE.01.EE0369 ------G---GA--------A-------C-CG---T-----------------TGCA---A-C----C----A-------C--------A--A-----------------GTC-...............--GGAA-GT...........................----- 7241
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------------------G--C----C-------------T---------------AC-----AT---GT---------------AA-A----CG---------------...............GT--AT-GTAGT........................-GAA- 6907
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------------------GG-------C-------------T---------------AC-----AT---AT---------------AA-A--G--G---------------...............-----T-CT...........................-C--- 6781
35_AD.AF.07.169H -----------T----------G-AC----C-----------------------C-A---G----C--G---GT------C--------A--AT-G--G---------------...............GC--ATG-G...........................----- 6797
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------G----------G-------C-----------------------GCA---AGG--A--G---GAG--------------A--A-----G--------------G...............--A-AT---...........................-G-AC 6812
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------G-C--T----------G-------C-----------------------CCA---GT---A--G---GAG--C--C--------A--AA-G-----------------G...............-T--A---A...........................-CA-- 6797
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------G--------------G----G---CG----------A--G-------TGCA---G-C----CC---AG---------------T--A-----G---------------...............C-G-AA--TAATGGAAGTTGTACAGAGGCA......-C-TG 7011
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------G--------------G----G---CG------------TG-------TGCA---A-C---GCC---AAC----C---------T--A-----G---------------...............-G-G-A-GTAATGGTACT..................---C- 7068
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----AG----T--------AG--------CG-------------G-C-----TGCA---A-C----CC---AAC----G---------A--A-----G---------------...............C-G-AT--TGAGACT.....................---A- 7112
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------------------G----G---CG------------TG-------TGCA---A-C----CC--------------------T--A-----G---------------...............CTGGCT--TCAGACTGGA..................---C- 7116
43_02G.SA.03.J11223 ------G-G-GA----------G---G---C----------------------AGAA---AT-----C----AG------C-----------AT-------------------G...............----TT--T...........................-G-AC 7098
44_BF.CL.00.CH80 ------G--------------G----G---CG-------------G-------TGCA----G---ATCC---AAC--------------T--A-----G---------------...............--G-CT..............................G--RC 7030
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------T----------G--C----CG--------T-------------CAA---GC---A--G---GA------C--------A--AT--------------------...............---GCA--TGAGGCTAGA..................----- 7571
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----G---------------G----G--GCG-------------G-C---G-TGCA---A-C----CC---AAC--G-----------T--A-----G---------------...............CC-G-T..............................---A- 6991
47_BF.ES.08.P1942 ------------T--------G--------------------------------------T-C----AC--------------C---------A-----GT-------------...............----A--GAACA........................-G--- 7032
48_01B.MY.07.07MYKT021 --G--C--------------AGG-------C-------------T----------A----A------AT---GT---------------AA-A---------------------...............-GA-AT-GTAGT........................G---G 6835
49_cpx.GM.03.N26677 ------G---GA----------G-A-----C-------A-----------T--TGCA---A-C----C---CA----------------A--------G---C-T-----G--A...............--C-AT-CT...........................---A- 7042
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------------G--C----C-------------T---------------A------AT---GT---------------AA-A-----------------G--C...............G---AT---...........................-G-AC 6806
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------------------GGT------C-------------T-----T---------AT-----AT---AT---------------AA-A-----------C-------A-...............--A--T--A...........................----- 6944
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------------------GG-------CG------------T-----T--------CAGT----AT---GT---------------AA-A-----G---------------...............-GG-AT--T...........................----G 6931
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------------------C-------------T---------------A-T-----T---GT---------------AA-A-----G---------------...............-T--ATG-GACT........................-GAA- 7023
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------G--------------GG-AC---GC-------------T-----------A----C-----AT---GT---------------AA-AT----G---------------...............-----T--T...........................GGGAG 6937
O.BE.87.ANT70 --GG-GG---GGTCA---ATA-GG-G-CAGTCG-G-C-C-----A----------AA--TA-TC-A-C----ATG-----C--A--T--AA--A-CC--CA--TG---AACACA...............TGG-A--G-...........................-GCA- 7653
O.CM.91.MVP5180 --GC-AG---GATCA---AT---G-G--AGTCGAG---C-----A---------CCC--CA-CT-A-C----CAT--C--C--A--T--AA--A-TC--CAGTT----CAACCA...............TGG-ATTC-ACA............................. 7668
O.CM.98.98CMA104 --GG-AG-G-GGTCA---ATAC-G-GG--GTC--G-C-C----------------AA--TACCC-A-C----ATG-----C--A--T---A--A-TC--GA--TG--AC-GTCA...............TGG-A-GGGAGTGCTACAAAGGACATTAATGCTACATGGA- 7142
O.FR.92.VAU ---G-AG---GGGAC---AT--GG-G----TCG-G-C-T-----A---------CCA---A-CC-AGT---CAGG-----C--A--T--AA--A-TC--CA-TTG--CACGCCA...............TGG-AT--AACA........................C--CC 7216
O.SN.99.99SE_MP1299 --GG-GG---GGTCA---ATAC-G-G---GTC--G-C-C-----A-------GG-AA--TA-CC-A-C---CAGC---CTC--A--T--AA--A-TC--CA-TTG---ATGCCA...............TGG-A--G-ACC........................--CA- 7703
O.US.10.LTNP --G--GG---GGTCA---GCA-C--G---GTC--G---C-----A---------CAA--CA-TC-C-C----A-------C--A--T---A--A-TC--CA--C------G-TA...............TGGGA-T--CCC........................C-CCC 7577
O.US.97.97US08692A --GG-AG---GGTCA---AT--GG-G----TCG-G-CCC-----A---------C-A--TA-CT-A-C----GG------C--A--T--AA--A-TC--GA--TG----AGCCA...............TGG-A-G-G...........................-GCC- 7140
N.CM.02.DJO0131 ------G----TT-----ACA-G-----------G---T-----A--G--A--TC-G---A-TC---CC---AAC--C-C------T--A---A-TC--GA-CATAG------C........................................................ 7034
N.CM.04.04CM_1015_04 ------G----TT-----ACA-G-----------G---T-----A--A--A--TC-G---A-T----CC---AAC--C-G------T--A--AA-TC--GA-GTTAG---A........................................................... 7015
N.CM.06.U14842 ------G----TT-----ACA---A---------G---T-----A--A--A--T--G---A-T----CC---AAC--C--------T--A--AA-TC--GA---CAG-------..................G-A--T...........................---AT 7079
N.CM.95.YBF30 --G---G----TT-----ACA-GG----------G---T-----A--A--A--TC-G---GTTC---AC---A-C--C--------T--A---G-TC--GA-TATAG------G..................CCTG--ACC............................. 7158
N.CM.97.YBF106 ------G--R-TT-----ACA-G-----K-----G---T-----A--A--A--TC-G---A-TC----C---ARC--C-G---C--T--A---A-TC--GA-CATAG-----AA..................-A-GGT................................ 7116
N.FR.11.N1_FR_2011 ------G----TT-----ACA-GG----------G---C-----A--A--A--T--G---A-TC---CC---AGC--C--------T--A---A-GC--GA-TATAG----AC-..................G-TG-T................................ 6943
P.CM.06.U14788 ---G-AG-T--TTCA---AT--G---G---TC--GCT---T---GA-A--T--TGAG--GG--T-A-AG---CA---C--C--------TT-AA-G---GA------ACTACC-...............T-C-ATG--...........................-GCAG 7146
P.FR.09.RBF168 ---G-AG-T--TTCA---AT------G---TC--GCT---T---G--A--T---GAG------T-GCAG--CCAC--C--C--------TT-AA-----GAC----CATCACC-...............T---ATGC-...........................--CAG 7686
CPZ.CD.06.BF1167 --G--AG----TCAT---GGA-T----TCC-GG-G---T---CT--------GGGAG-----GG-C-A----GT---T-G---------AT-CA--A-G---GCT--GACGAA-...................................................G-CAC 7719
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----AG-G--TTCC---AT-CGT-----G----G---T-T---A--A--A--T--A--TA-C----CC--CA-T--T-----C-----TA-----C--GAG-T-C--AAGAACCGAGAAGATCAGGGAG-AGATC-G...........................G--C- 7109
CPZ.GA.88.GAB1 --G--AG-T-GTTCA---AT--GG-------G--G---A-----A--C--A-----A---A-C--C-CT--CAAT--T--C-----T--A--T--C-----TTC---CAC-CC-...............GTG-CT---...........................--CAG 7634
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----AG-T---CAT---GGC-TT--G-CT-----C--C--CCT------A-GA--A---AC-G-A-A----GTG-----C--C--G--TT-C--GA-G----AC--G-AAACG........................................................ 7233
CPZ.US.85.US_Marilyn ------G----TCA----AT--G-----------G---C-T------A--A----AA--TGTGC-A--T---AAC--------A--G--AA--A-TC-TGAC-T-AGCATAA-C............GCAGTC-AT---...........................G--AG 7614
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V5 end Rev Responsive Element (RRE) region Env gp120 end Env gp41 start
B.FR.83.HXB2 G...TCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTG......CAG............AGAGAAAAAAGAGCA...G 7761
Env __.__S__E__I__F__R__P__G__G__G__D__M__R__D__N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__K__V__V__K__I__E__P__L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__R__V__V__.__.__Q__.__.__.__.__R__E__K__R__A__.__
A1.AU.03.PS1044_Day0 A...AAT--A-C------------------------------------------------------G-------------GG---------C-----A------------C-------------------......---............---------------...- 6999
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 T...A-A----------------A-------A------A------C---------------------------------------------C--------------------------------------......G--............---------------...- 6952
A1.ES.06.X2110 C...A-T--------------------------------A--T-----------------------G-----G---------------------------------T---G---------------A---......GG-............---------------...- 6996
A1.IT.02.60000 C...AAT----C------------C-----------------------------------------G-----------------A------A----G--------T----G-------------------......G--............---------------...A 7781
A1.KE.06.06KECst_001 C...AAT--A-C---------A--------------------------------------------G---------------G--------C------------------C-----G-------------......GGA............---------------...- 7012
A1.RU.11.11RU6950 C...AAT----C----------AT-------A--------------------------C-------G-----G------C-----------A-----A-------T----CA-----A------------......G--............---------------...A 7288
A1.RW.07.pR463F C...A-T---G--------------------A------A------------G--------------G--C----------------------------------------G-----G-------------......G--............----G----------...- 7767
A1.SE.95.SE8538 A...AAT--A-C------------------------------------------------------------------------------CC--------------------------------------......G--............---------------...A 6978
A1.TZ.01.A341 A...AAT--A-C---T--------------------A-----------------------------G------------------------C------------------G-------------------......G--............-----G---------...- 6935
A1.UA.01.01UADN139 C...A-T----C----------AC----------------------------------C-------G------------G-----------A-------------T------------------------......G--............---------------ATAA 6957
A1.UG.07.p191845 C...A-T--A-----T------AT----------------A-T-----------------------G------------------------C-------------T----C-----G-------------......GGA............---------------...- 7854
A1.ZA.04.04ZASK162B1 T...AAT----C------G-----------------------------------------G--------C------A--------------C------------------G------A------------......G--............---------------...- 7216
A2.CD.97.97CDKTB48 T...AAT----C------------------------------------------------------G------------------------C-----A----------AG------G-------------......---............---------------...- 7071
A2.CM.01.01CM_1445MV T...AGT----C------G-----------------------------------------------G------------------------C-----A------------------G-------------......G--............---------------...- 6966
A2.CY.94.94CY017_41 T...AAT----C----------------------------------------------------------------------C--------C-------------T----G------A------------......G--............---------------...- 7133
B.AR.04.04AR143170 -...--A--A--A--------------------------------------------------------------------G-----G---------A--------------------------------......---............---------------...- 6934
B.AU.04.PS1038_Day174 C...A------C---Y----------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------......---............---------------...- 6968
B.BO.09.DEMB09BO001 T...A-T---G-A-------------------------------------------------------------------G---------G---------------------------------------......---............---------------...A 7117
B.BR.06.06BR1119 T...A-T--A-----------------------------------------------------------------G----C------G---G-G---A-----------G------G-------------......---............---------------...- 7189
B.CA.07.502_1191_03 T...A-T----C-----------A-------A------A---T----------A-------------------------------------------A------------------G-------------......---............-------G-------...- 7208
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 C...A--------------------------A------A------------------------------------------------G---------A-------------------A------------......---............---------------...A 6977
B.CN.10.DEMB10CN002 T...AAT----C---------------------------A-----------------------C-----C----------G-C----G---------------------G------------T-------......---............---------------...- 7137
B.CO.01.PCM001 C...AAT----C-------------------A-C--------T---------------------------------------------------------------------------------------......---............---------------...- 6944
B.CU.99.Cu19 C...A------C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......--A............---------------...- 7325
B.CY.09.CY266 C...A----A-C---------------G-----------A----------------------------------------G----------------A--------------------------------......---............---------------...- 6977
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 C...A--C-------------------------------A--------------------------------------------------------------------A--------A------------......---............---------------...- 7049
B.DK.07.PMVL_011 A...AA-----C----------AT-------A-------------C----------------------------------G---------------------------TGC-------------------......---............---------------...- 7194
B.DO.05.05DO_160884 C...AAT----C---T-----------G---A------A-----------------------------------------G-------------------------------------------------......---............---------------...- 6929
B.ES.09.P2149_3 C...AT------T--------A-----------C----------------------------------------------G----------------A--------------------------------......---............---------------...- 7183
B.FR.08.DEMB08FR002 T...AAT--A-C------------------------------------------------G-----------G------C-----------------T-------------------------------A......--A............---------------...- 7170
B.GE.03.03GEMZ004 C...AAT----CT---------------------------A---------------------------------------G----------------A-----------C------G-------------......--A............---------------...- 6959
B.HT.05.05HT_129389 C...AAT----C---T------------------------------------------C---------------------G----------------------------G--------------------......---............---------------...- 6985
B.JM.05.05JM_KJ108 T...AAT----C---------ACA-------A------AA--------------------G-------------------G----------------A------------GA----G-------------......---............---------------...- 6959
B.JP.05.DR6538 C...A-G---G----------------------------------------------------C---------------------------------A------------------G-------------......---............---------------...- 7797
B.KR.07.07KYY4 -...AAT----C------G-----G-----------------------------------G------------------G-------G---C----GA------------------G-------------......---............---------------...- 7420
B.NL.00.671_00T36 C...A----------T-----------------------A-----------------------------------------------G-----G------------------------------------......---............---------------...A 7322
B.PE.07.502_2649_wg8 T...AAT--A-C-----------C--------------------------------------------------------G------------G------------------------------------......---............---------------...- 7203
B.PY.03.03PY_PSP0115 A...A-T-----T--------------------C---------------------------------------------------------------A----------T---------------------......---............---------------...- 6956
B.RU.11.11RU21n ....A------C--------------------------------------------------------------------G----------------A--------------------------------......---............-----G---------...- 7289
B.TH.07.AA040a_WG11 C...AG-----C-------------------A------A------------------------------C-----------------------------------T----G---T---------------......---............---------------...- 7091
B.TT.01.01TT_CRC50069 C...A-T------------------------A------A----------------------------------------------------------A--------------------------------......---............---------------...- 6989
B.TW.94.TWCYS_LM49 -...GT----G---------------------------A-----T--------A----------------------------G--------------C------------G-----G-------------......---............---------------...- 7732
B.UA.01.01UAKV167 C...AA-----CT-----------------GA------A------------------------------------------------G------------------------------------------......---............------------AGT...C 7025
B.US.11.ES38 C...AA-----C------------------------------------------------------------------------------------GT-----------------C--------------......---............--------------T...- 7710
B.UY.02.02UY_TSU1290 C...AA-----C---------A-C---------------------------------------------------------------G---------A--------------------------------......---............---------------...- 6995
B.VE.10.DEMB10VE001 C...A-A-----T---------AC---------------A-------------A-------------------------------------------A------------------G-------------......---............-----G-G-------...- 7142
B.YE.02.02YE507 C...C-----G------------C--------------------------------------------------------G-G----G---------A--------------------------------......---............---------------...A 6992
C.AR.01.ARG4006 C...A-A-----A-----G--------------------------------------------------Y-----G---G----CA-C---C-----A----------TR-T-----A--G---------......G--............---------------ATA- 6952
C.BR.07.DEMC07BR003 -AGTGA------A-----G--------------------------------------------------------G---G--G--A-----------------------G-------A--G---------......G--............---------------...- 7183
C.BW.00.00BW07621 A...A-A----CA-----G----C---------------------------------------------------G---G-----A-G---------A----------T-GC-----A--G---------......G--............---------------GTA- 7096
C.CN.98.YNRL9840 T...A-A----CA--------------------------------------------------------------G---G-----A-G-----G--------------TCCA-----A--G---------......G--............---------------...- 6962
C.CY.09.CY260 C...A-A----CA-----------------------------T--------------------------------G---G-----A-----------A----------TG-------A--G---------......G--............---------------...- 6996
C.ES.07.X2118_2 A...AAT----CA---R-------------------------T-----------------G-----G--------G---G-----A-G-----G--------------TG-------A--G---------......G--............---------------...- 7146
C.ET.02.02ET_288 C...A-A----CA-----------------------------------------------------G--------G---G-----A-G--------------------TGG------A--GGC-------......GG-............---------------...- 6969
C.GE.03.03GEMZ033 C...A-A----CA--------G-----------C-----------------------------------C-----G---G-----A-G-----------------------------A--G---------......G--............-A-------------...- 6968
C.IL.98.98IS002 -...A-A----CA--------G--G--------------------------------------------C-----G---G-G---A-G---------A----------T--------A--G---------......G--............---------------...- 7092
C.IN.03.D24 T...A-A--A--A-----------------------------------------------G--C-----------G---G--G--A-G-----G---A-------A--TGCA-----A--G---------......G-A............---------------...- 7826
C.KE.00.KER2010 A...A-T----CA-----G------------A------A------C-----------------C-----------G--GG-----A-G-----G---A----------TG-------A--G---------......G--............---------------...- 6950
C.MM.99.mIDU101_3 T...A-AC---CA------------------A------A---T--------------------------------G---G-----C-G---------A----------TGGA-----A--G---------......G--............---------------...- 7123
C.MW.93.93MW_965 -...A-T----CA-------------------------A---------------------------------G--G---G-----A-G--------------------TGGT-----A--G---------......G--............-----G---------...- 6936
C.SN.90.90SE_364 T...A-A----AA------------------------------------------------------------------G-----A-G---------A----------T--------A--G---------......G--............---------------...- 6906
C.SO.89.89SM_145 C...A-A----GA--------------------------A--------------------------------G--G---G-----A-----------A----------TGG------A--G---------......G--............---------------...- 6987
C.TZ.02.CO178 C...A-A----CA---------TT---------C--------T---------C----------------------G---G-----A-G-----G---A----------TGG------A--G---------......G--............---------------...- 6965
C.US.98.98US_MSC3018 C...A-A----CA----------C---------------------------------------------------G--GG-----A-G--------------------TGCT-----A--G---------......G--............---------------...- 6884
C.UY.01.TRA3011 A...A-A----CA--------------------------------------------------C-----------G---G-----A-----------A----------T-CT-----A--G---------......G--............---------------...- 6941
C.YE.02.02YE511 -...--A----CA-----------------------------T--------------------------------G---G-----A-----------A----------TGCA--------G---------......G--............---------------...- 6953
C.ZA.10.DEMC10ZA001 C...A-A---G-A------------------A----A-AA-----------------------------------G---G-----A-----------A----T--A--T--A-----A--G---------......G--............---------------...- 7093
C.ZM.02.02ZM108 -...A-A----CA---------AT-------A----------------------------------------G--G---G-----C-G---C-----C-G--------T--------A--G---------......G--............---------------...- 7798
D.CD.83.ELI T...AA-----C---T--------------------------------------------------------G------C-----------C------------------G-------------------......G-A............---------------...A 7297
D.CM.10.DEMD10CM009 T...GAG-C--C------G--------------------------------------------------------G--G-G----------------A-------A------------------------......G-A............--------G------...A 7099
D.CY.06.CY163 T...AAT----C------G-----------------------------------------G-------------------G----------------A------------GA------------------......G-A............---------------...A 6971
D.KE.97.ML415_2 -...AAT----C---------A-----------------A-----------------------C----------------G-G--------C----TA--------------------------------......G-A............---------------...A 7233
D.KR.04.04KBH8 -...AAT----CT------------------A------AA------------------C--------------------C--G--------A-----C-------T------------------------......G-A............--G------------...A 7674
D.SN.90.SE365 -...A------C--------------------------------------------------------------------G-C-C------C------------------CA------------------......G-A............---------------...A 7759
D.TD.99.MN011 T...AAT----C--------------------------------------------------------------------G----------C------------------------G-------------......G-A............---------------...A 6951
D.TZ.01.A280 A...GAG--------------------------------A-----------------------C----------------G---A------A------------------G-------------------......G-A............---------------...A 6949
D.UG.08.p191859 T...AAT--C-C---------------G-----------A----------------------------------------G----------C-G--TC--------------------------------......G-A............---------------...A 7769
D.YE.02.02YE516 T...A-T----C------------------------------T-----------------G-------------------G----------C-------------------------A------------......G-A............---------------...A 6941
D.ZA.90.R1 C...AAT----C---------------------------------------------------------C----------G----------A-----T------------G-------------------......GCA............--G------------...A 7115
F1.AO.06.AO_06_ANG125 A...A-T----------------AG------A------AA------------------C--------------------G-----------C-------------------------A---CA-------GAAAGAG--............---A----G------...- 6824
F1.AR.02.ARE933 C...A-T----C------------G------A------AA--T--------------------------C---------G-----------C-------------------A----GA---CA------A......A--............---------------...- 7031
F1.BE.93.VI850 C...ATT----C-----------AG------A------AA------------------C-------G------------G-------------------------------------A---CA-------......---............---------------...- 7038
F1.BR.07.07BR844 T...AAT----C------------G------A------AA-----------G---------------------------G-------G---C-------TA----T---------------CA-------......A--............---------------ATAC 7530
F1.CY.08.CY222 -...AGT-----------------GA-----A----A-AA------------------C----------C---------G-----------C-----A-------------------A---CA------A......A--............---------------...- 6927
F1.ES.11.DEMF110ES001 T...G-T-----------------G--------------A-----------------------C---------------G-----------C-------------------------A---CA-------......AG-............---------------...- 7069
F1.FI.93.FIN9363 T...--T----C------------G-------------AA------------------C--------------------G-----------C------------------G-C-C--A---CC-------......AG-............-------G-------...- 7057
F1.FR.96.96FR_MP411 -...A-T----CT----------AG------A-C----AA-------------A----C--------------------G-----------C------------------------GA---C--------......---............-------G-------...- 6928
F1.RO.96.BCI_R07 -...A-T----C------------G------A------AA------------------C--------------------G-----------C-----A------------G----C-A---CA-------......A--............---------C-----GCG. 7817
F1.RU.08.D88_845 T...AAT----C-----------C-------A-------A-----------------------C--------G--G----G----------C-------------------------A---CAT------......G--............--GC-----------...T 7247
F2.CM.10.DEMF210CM007 C...A-T--C-C-C-------------G----------AA--T---------------C-G-----------G------------------C----T--G----------G------A---CA-------......A-C............---------------...- 7082
F2.CM.97.CM53657 T...AAT--C-C-C-------------G-----------A------------------C-G-----------G------------------C-------------------------A---CA-------AAGAGAG-A............---------------...- 6932
G.BE.96.DRCBL T...AGT-------------------------------AAA-------------------------G------AC---------CA--T--C-----A------------G-----G-------------......G--............---------------...- 7700
G.CM.10.DEMG10CM008 ....ATT--A-C-----------C--------------A------------------------C--G------------------A-----C-----A------------G----CGA------------......GGA............---------------...- 7124
G.CN.08.GX_2084_08 A...AAT----C------------------------------------------------------G------A-----------A-----C----GA------------------G-------------......---............-----G---------...- 6991
G.CU.99.Cu74 A...A-T---G------------C---------C-------------------------------GG------------------A-----C------------------R-----G-------------......G--............---------------...- 7380
G.ES.09.X2634_2 -...AAT----CT----------C---------C------------------------C-------G------------------A-----C-----A------------G-----G-------------......GG-............---------------...- 7241
G.GH.03.03GH175G T...A-A----C------------------------------------------------------G--C---AC---------CA--T--C-----A------------G-----G----C--------......G--............---------------...- 7807
G.KE.93.HH8793_12_1 -...A-T----C-----------C-------A------A--------------A------------G------------------A-----C------------------------G-------------......GG-............-----G---------...- 7131
G.NG.09.09NG_SC62 -...A------C----------TC------------------------------------------G------A-----------A---------A-A--------GG--------G-------------......---............-----G---------GCT- 6940
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V5 end Rev Responsive Element (RRE) region Env gp120 end Env gp41 start
B.FR.83.HXB2 G...TCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTG......CAG............AGAGAAAAAAGAGCA...G 7761
Env __.__S__E__I__F__R__P__G__G__G__D__M__R__D__N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__K__V__V__K__I__E__P__L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__R__V__V__.__.__Q__.__.__.__.__R__E__K__R__A__.__
G.PT.x.PT3306 A...AAT--A--T----------T---------C----A-A---------------------------------------G----A-----C-------------T----G-----G-------------......GGA............---------------.... 7739
G.SE.93.SE6165_G6165 -...AGT-----------------------------------------------------------G------AC---------CA--T--C------------------G-----G-------------......G--............---------------...- 7179
H.BE.93.VI991 ....AAT-TT-C-------------------------------------------------------------------------------C-G-----------A---G------G-------------......G--............---------------...- 7160
H.BE.93.VI997 T...AAT-TT-C-------------------------------------------------------------------------------C-G---------------G------G-------------......G--............--------------T...- 7075
H.CF.90.056 A...AATT-T-C------------------------------------------------G------------------------------C-G---A--------------A---G-------------......G--............---------------...- 7080
H.GB.00.00GBAC4001 C...AAT-TT-C-C-----------------------------------------------------------------C-----------C-G---A------------------G-------------......G--............---------------...- 7269
J.CD.97.J_97DC_KTB147 T...AGT----C----------AC--------------A--------------A---G---------------A----G--GG----G----------------------G------A------------......G--............---------------ATA- 6964
J.CM.04.04CMU11421 T...A-T--------T-----CAC--------------AA---------------------------------------G-G-----G---C------------------G------A------------......G--............---------------...C 7287
J.SE.93.SE9280_7887 C...A-T----C----------AC-------A------A----------------------------------------G-G-----G---C-------------------------A------------......G--............---------------...- 7068
J.SE.94.SE9173_7022 C...A-T----C----------AC-------A------AA--T------------------------------------G-GC----G---C-------------------------A------------......G--............---------------...- 7075
K.CD.97.97ZR_EQTB11 T...GAG----C---------------------C-----A------------------C--------------------C-G---------C-----A------------G-----G-------------......---............--------G------...- 6944
K.CM.96.96CM_MP535 T...AAT----C---------------------C------------------------C-G------------------C-G---------C-----A------------G---C-G-------------......---............---------------...- 6921
01_AE.AF.07.569M T...AA-----C-----------A-------A----A-AA---------------------------------------C-----------C-----A------------G-------------------......G--............C--C-----------...- 6952
01_AE.CN.09.1119 C...AG------T------------------A----A-A-------------------------------------A--C----A------C------------------G-------------------......G--............---------------...- 6983
01_AE.HK.04.HK001 -...A------C---T--------------------A--A---------------------------------------C-----------C------------------G-------------------......G--............---------------GTA- 7122
01_AE.JP.x.DR0492 T...AA-----C---T---------------A----A-A----------------------------------------C----------TC-----A------------G-------------------......G--............---------------...- 7781
01_AE.TH.04.BKM -...AA-----C------G--------G---A----A-A----------------------------------------G-----------C-----A------------G-------------------......G--............---------------...- 7749
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 A...A-T------------------------A----A-A--------------A-------------------------C-----------------A------------G-------------------......---............---------------...- 7194
01_AE.TH.90.CM240 T...AA-----C-------------------A-C--A-A----------------------------------------C-----------C-----A------------G-------------------......G--............-----------G---...- 7314
01_AE.VN.98.98VNND15 C...GAG-----------------------------A-AA---------------------------------------C-----------C-----A------------G-----G-------------......G--............---------------GTA- 7031
02_AG.CM.08.DE00208CM001 T...AAT----CA-----G--------------------A--------------------------G-----G------C-----------A-------G---------T-T-----A------------......G--............---------------...- 7192
02_AG.ES.06.P1261 A...AAT----CT--T--G--------------C--------------------------------G------------G-----A-----C----T-----------T--------A------------......G--............---------------GTA- 7199
02_AG.FR.91.DJ263 A...AAT----C------G--------------C--------------------------------G------------------------C----T------------CGTC----A------------......G--............---------------...- 7136
02_AG.GH.03.03GH181AG A...A-T--A--T-----G-----------------------------------------------G------------------------C-----T----------T-GA-----A------------......---............-------G-------...- 7802
02_AG.LR.x.POC44951 A...A-T----C------------------------------------------------------G--------------------T---A----T--G--T------C-T-----A------------......G--............-A-------------...- 7732
02_AG.NG.x.IBNG A...AAT--A-C------G-----------------------------------------------G------------------------C----T------------CGT-----A------------......G--............--------------G...- 7267
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 T...GAT----CT-----G--------------------------C------------C-------G------------------------C----T---------T--C-T-----A------------......G--............---------------...- 6963
02_AG.US.06.502_2696_FL01 A...AAT----C------G-----------------------------------------------G------------------------C----TA----G------C-T----GA------------......---............---------------...- 6946
02_AG.UZ.02.02UZ0683 A...AAT----C---------------------C--------------------------------G------------------------C----T------------GG------A------------......G--............---------------...- 6951
03_AB.RU.97.KAL153_2 T...A-------T--T---A----------------------------------------------------------T-------------------------------G-------------------......---............-----G---------...- 6938
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ....A-T--------------------------C------------------------C----------------------G---------A---------------AT-------G----C--------......---............---------T-----...- 7131
05_DF.BE.x.VI1310 C...A-A-----A--------------------------A------------------C--------------------G-G---C-----C-----A------------G------A---CA-------......A--............---------------...A 7167
06_cpx.AU.96.BFP90 C...AGT--A-C----------------------------------------------C-G-----G------------------A-----C-----A-----------TG-----G---------A---......GG-............---------------...- 7809
07_BC.CN.98.98CN009 T...A-A----CA--------------------------------------------------------------G---G-----A-G-----G--------------TGCA-----A--G---------......G--............---------------...- 7083
08_BC.CN.06.nx2 T...A-A-----A-------------------------A-A----------------------------------G---G-----A-G-----G--------------TG-A-----A--G---------......G--............---------------...- 7704
09_cpx.GH.96.96GH2911 ....AAT----C----------AC-------A------A---------------------------G--------G---------------C-------G----------G-----G-------------......G--............---------------...- 6933
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -...AAT----C---------------------------------------------------C---------------------------A----TC------------C-------------------......G-A............---------------...A 7113
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -...A-A----C----------AT--------------A---------------------------G-----------GG-----A-----C------------------G------A------------......G--............---------------...- 7160
12_BF.AR.99.ARMA159 -...A-T--A-C------------G------A------AA-----------------------------------G---G-----------C------------------G------A---CA-------......AC-............---------------...- 7726
13_cpx.CM.96.96CM_1849 A...AAT----CA------------------A------AA--------------------------G----------------------------------------G--GA--G-G-------------......GCA............---------------GTA- 7186
14_BG.ES.05.X1870 -...C-------T--------G---------A-C----A-----------------------------------------------------------------------------GA------------......---............---------------...- 7243
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 C...A------------------C-------------------------------------------------A--------------------------------------------------------......---............---------------...- 7130
16_A2D.KR.97.97KR004 C...AAT----C------------------------------------------------------G---------------C-A------C-------------T----G-----GA------------......G--............--G------------GCA- 7133
17_BF.AR.99.ARMA038 A...C-A--A-------------AG------A------AA-----------------------------C---------G--------------------------------------------------......---............---------------...- 6950
18_cpx.CU.99.CU76 -...AAT-TT-C------------G--------------A-----------------------C--------------G------------C----------------T-------G---------A---......GG-............--------------C...- 7069
19_cpx.CU.99.CU7 ....AA-----C---T-------CT-------G---------------------------------G--------------------G---C--------------------------------------......G--............---------------...A 6827
20_BG.CU.99.Cu103 -...A-T----------------C---G-----C--------------------------------G------------------A-----C------------------G-------------------......---............---------------...- 7195
21_A2D.KE.99.KER2003 T...ATG------------------------A------A---------------------------------G-------G----------C-G--------T-------G---------------A---......G-T............---------------...A 6953
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY A...AAT----CT--------------------------A---------------------------------------------------C-----A-------A----G------------G------......G--............---------------...C 6928
23_BG.CU.03.CB118 ....AAT----C--------T--C---------C-----A--------------------------G------------------A-----C------------------------G-------------......G--............----G----------...- 7189
24_BG.ES.08.X2456_2 T...A-T----C---T-------C---------C-------------------------------GG--------------G--CA-----C------------------G-----G-------------......GG-............---------------...- 7212
25_cpx.CM.02.1918LE C...A-T--A--A----------------------------------------A------------G-------------G----------C-------------T----------G---G--G------......G--............---------------...A 6960
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 T...A-T------------------------A------AA--------------------------G------------C-------G---C-----T-------T----------G-------------......G--............---------------...- 7749
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ....AAT----C-------------------A------A--------------A-------------------------G-----------C-----A------------G------A--G---------......G--............---------------...- 7760
28_BF.BR.99.BREPM12609 -...A------C-----------C---------------------------------------------------------------G----------------------T-----G-------------......---............---------------...- 7159
29_BF.BR.01.BREPM16704 -...AA-----C---------------------------A----------------------------------------GG-----G------------------------------------------......--A............---------------...- 7206
31_BC.BR.04.04BR142 C...A-A----CA-----G--------------------------------------------------------G---G-----A-----------A----------T--------A--G---------......G--............---------------...- 7211
32_06A1.EE.01.EE0369 A...A-T-----T-C----------------A------A---------------------------G------------------A-----C----CA--------T---------G---------A---......GGA............-----G---------...- 7387
33_01B.ID.07.JKT189_C T...AAT----C-------------------A------A----------------------------------------G-----------C-----A--------------------------------......G--............---------------...- 7053
34_01B.TH.99.OUR2478P T...A-A----C-----------A-------A----A-A------------------G--------------------GC-----------C-----A------------G------A------------......G--............---------------...- 6927
35_AD.AF.07.169H -...AGT----C---------------------------A--T--------------------C---------------------------C--------------------------------------......G--............---------------...- 6943
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 A...AAT----CT--------A-----------------------------G--------------G-----G------C-----------C----T--G---------CGA-----------G------......G--............---------------...- 6958
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 T...AAT----C------------G-----------------T-----------------------G------------------------A-----A------------------G-------------......G--............---------------...- 6943
38_BF1.UY.03.UY03_3389 T...A-AC--------------CAG------A------AA---------------------------------------G-----------------A------------G-------------------......---............---------------...- 7157
39_BF.BR.04.04BRRJ179 A...AAT----C------------G------A------AA-----------------------C---------------G-----------C-----A------------G----C-A---CA-------......A--............---------------...- 7214
40_BF.BR.05.05BRRJ055 T...A-T----C------------G------A------A------------------------------------------------G----------------------G-----G-------------......---............-----G---------...- 7258
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -...AAT--C-C------------G--------------A---------------------------------------G-------G---------A------------CA------------------......---............---------------...- 7262
43_02G.SA.03.J11223 T...AAT--C-C---------------------C----A---------------------------R------------------A-----Y-----R------------------G-------------......---............-----------G---...- 7244
44_BF.CL.00.CH80 T...AAT--A-C---------A--G------A------AA-----------------------C---------------G-----------C-----A-----------------------CA-------......AC-............-------G-------...- 7176
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -...A-T-----------------------------------------------------------G------------C-------G---C------------------G-----G-------------......G--............---------------GTT- 7720
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -...A-TC-A--------------G-------------AA-----C-----------------C---------------G-------G---C-----A-------------------A---CA-------......AC-............---------------...- 7137
47_BF.ES.08.P1942 -...AGT----C-----------A-------A------A----------------------------------------------------------A--------------------------------......---............---C-----------...- 7178
48_01B.MY.07.07MYKT021 T...AAT--A-C-------------------A----A-A----------------------------------------C-----------C-G---A------------G-------------------......G--............---------------...- 6981
49_cpx.GM.03.N26677 T...A-A--------T------AC---------------A-----------------------------------G---G--C--A-G-----G---A-------T--T-G------A--G---------......G--............---------C-----...- 7188
51_01B.SG.11.11SG_HM021 A...AAT--T-C-----------C-------A----A-A--------------A----------------------A--C-----------C-----A--------------------------------......G-A............---------------...- 6952
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 C...AG-------------------------A------A----------------------------------------C-----------C-----A--------T-----------------------......G--............---------------...- 7090
53_01B.MY.11.11FIR164 -...A-T----------------A-------A----A-AA-----C---------------------------------C-----------C-----A------------G------A--G---------......G--............---A-C---------...- 7077
54_01B.MY.09.09MYSB023 T...AA-----C-----------C-------A-C--A-A----------------------------------------C-----------C-----A------------G-------------------......G--............---------------...- 7169
55_01B.CN.10.HNCS102056 T...AA---A-C------------------------A-A----------------------------------------C--C--------C------------------G-------------------......G--............---------------...- 7083
O.BE.87.ANT70 CAACAAT-TA-CA--T-----AAT---G-----C----AA--T-TA-------C------G-TC--C--C----------GGG-AA----T--TA-T--G--------ACGTATTGCA--GCC---CA-A......AGCACTAGAACTCAT---------------...- 7814
O.CM.91.MVP5180 .GGTGAAA-T-CAC-T-----A-T---G----------AA--T-TA-------C-A----G--C--C--C---------C-G--AA----T--TA-T--------T--A--AATGTCA---CC-A-AA-A...AACATTCACACCCCTCAC--G------------...- 7831
O.CM.98.98CMA104 CATTAAT-CT-CA--------AAT---G----------AA--T-TA-------C-C------TC--C-----G--G----GGG-GA----T--TA-T--------T--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCATGGGCACTGGTACTCAT--G-----G------...- 7309
O.FR.92.VAU TAACAG-ACC-C-C-T-----A-----G----------AA--T-TA-------C-C----G-TC----------------G-G-AA----T--TA-T--------A--A--AATTGCA--GCC-ACTA-A......GGAACTAGCACTCAT-----G---------...- 7377
O.SN.99.99SE_MP1299 CAGCAA--CC-CA--T-----AAC---G----------AA--T-TA-------C------G-TC-----C-----------GG-AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-A......GGCACTGGCACTCAA---------------...- 7864
O.US.10.LTNP CAACAAT-TA-CA--T-----AAC---G---A-----GAA--T-TA-------C------G--C--C--C-----------GG-AA----T--TA-T--G--------A-GAATTGCA--GCC---CA-A......GGCACTGGCACTCAT---------------...- 7738
O.US.97.97US08692A CAGGGAAAGC--A--T-----AAC---G---A------AA--T-TA-------C------GCTC-G---C----------GG--AA----T--TA-T--G-----T--A--AATT-CA--GCC---CA-A......GGCTTTGGCACCCGC---------------...- 7301
N.CM.02.DJO0131 .AGTAAT-GC-CAG-ATAT--CAC-------A-C---GTCA-TCTC------CAA--G--G-----G--C---AC---C-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---......AGT............---------------GCCT 7185
N.CM.04.04CM_1015_04 ....AATAGT-CAG-ATAT---TC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G--C--G--C--------T-GC--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---......A-T............--------G------GCCT 7163
N.CM.06.U14842 CAGTAAT-TC-GTG-ATAT--CAC-------T-C---GTTA-TTTA------CAA--G--GC----G--CG-------T-GTG-A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---......AGT............--------G------GCCT 7231
N.CM.95.YBF30 .AAGGAAACA--AG-ATAT--CTC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G-----G--C--------T-GC--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---......AGT............---------------GCCT 7309
N.CM.97.YBF106 ....AA-A---CAG-ATAT--CTC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA---C-G-----G--C--------T-GT--A-----CA-------------AGGT--A--C--A---C-CACA---......AGT............--------G------GCCT 7264
N.FR.11.N1_FR_2011 ....AATACA-CAG-ATAT--CTC---G---A-C---GTTA-TCT-------CA------G--------C--------T-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---CACACA---......AGT............--------G------GCCT 7091
P.CM.06.U14788 CAAGAA-ACC-CT--A--T---AT---G-----C----CAA-T-TC-----------G------CCC--C--------TC--G-AA--G-TC-G-CC--G-----T--A--AATTTCC---CCTACAA-T...ATGGCTCATGATGGACAT--GA-G-----G---...- 7310
P.FR.09.RBF168 CAGCAA-ACC-CT--A--C---AC---G-----A-----AA-T-TC-----------G------CCC--C--G-----TC--G-AA-GG-TC-G-CT--G-----T--A-GA-TCTCC---CCTACAA-C...ATGGCTCATGATGCTCAT--GA-------G-G-...- 7850
CPZ.CD.06.BF1167 TGATGG-ACT---ACACCCA-CTTCTCT-C-A-GG--GAA---T-C----A-GTA---A-GAG--G---C--------GG-G--AC-G------TC---G--------T--A-G---A---CC---A--TGGTGAC-CAGAAGCAAAAAGT---AGT-------A-...A 7886
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -AATAA-ACATA-G-TT-T-TAAC---G--TA-C----AA--T-T-------------C----C-----C---A----TG-G--AC-----C-------------T--T--AAGT-GA---TAT-CA--A......G-AAAACAACACCAT--------G-----C...C 7270
CPZ.GA.88.GAB1 TGGTAA-CT--CA--T------AC-------A-C----AA--T-T------------GC-C-----G-----------TCG---A--G--T---TC---G-----A--A--A----GA--GCATACA---......GCAAGACAGAAAGAC---C-G---------GCCT 7798
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ....GGT-CT-C-.........TTCTCC--TA-AG-AGA---TT-------GGTG------GCA--G--C---A-T---G-----C-G--CC--TC---G--T--T----CA-G---A--GCC--A-A-T......A--GCCAATCATACA---TC------G-AC...- 7381
CPZ.US.85.US_Marilyn TAGGAATATA-CAG-G-TG---AC--------------C--CTTTA----A--A-------C----G-----G--G--C-GC--A-----TA-------G-----AGGT-----C--A--GCATACA---......A-A............---------------GCCT 7766
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B.FR.83.HXB2 TG.........GGA......ATAGGAGCTTTGTTCCTTGGG...TTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAG 7913
Env V__.__.__.__G__.__.__I__G__A__L__F__L__G__.__F__L__G__A__A__G__S__T__M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A__R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__R__A__I__E__A__Q__Q_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -T.........---......---------G-C---A-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------G--------------C--------A-----A-G------------------A-----T-----A 7151
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -T.........---......C-G------G-----------...-----A--------C-----T-----------G--G-----A----------C---------G--------------------A--A-------G----C-------------A-----T------ 7104
A1.ES.06.X2110 -T.........AC-......---------G-C---------...-----A--------------------------G--G---C----------------------G--------------C--------A-----A-G----------CA------A-----T------ 7148
A1.IT.02.60000 -T.........---......C--------GCC---------...-----A--------------T-----------G--G---C-------------------------------------C--------A-----A-G------------------A-----T--G--- 7933
A1.KE.06.06KECst_001 --.........---......---------G-A---------...-----------------------G--------G--G--------------------------------------------------A-----A-G------------------A-----T-----A 7164
A1.RU.11.11RU6950 -T.........---......C-G------GCC---------...-----A--------------T-----------G--G-----A-----------------------------------------A--A-----A-G------------------A-----T--G--- 7440
A1.RW.07.pR463F -T.........---......---------G-T---A-----...-----A-----------------------------G-----A--------------------G--------------C--------A-----A-G------------------A-----T------ 7919
A1.SE.95.SE8538 -T.........---......---------G-T---A-----...-----A--------------------------G--G-----A-----------------------------------Y--------A-----A-G------------------A-----T-----A 7130
A1.TZ.01.A341 -T.........---......---------G-C---------...-----A--------------------------G--G-----A--------------A--------------------C--------------A-G------------------A-----T-----A 7087
A1.UA.01.01UADN139 -T.........---......C-G------GCC---------...-----AA-T--------------------------G---C-------------------------------------C--------A-----A-G------------------A-----T--G--- 7109
A1.UG.07.p191845 -ACTA......--TGGA...C--------G-A---------...-----A--------C--------------------G-----A--------------------G--------------C--------A-----A-G------------------A-----T-----A 8012
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -T.........---......C-G------G-T---------...-----A--G--------------------------G-----A-----------------T--G--------------C--------A-----A-G------------------A-----T-----A 7368
A2.CD.97.97CDKTB48 -T.........---......T-G------G-T---------...--------------------------------G--G-----A------------------------------A----C--------A-----A-G-----------A------A-----T-----A 7223
A2.CM.01.01CM_1445MV -T.........---......C-G------GCT---------...-----------T--------------------G--G-----A-----------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T------ 7118
A2.CY.94.94CY017_41 -T.........---......C-G------G-C---------...--------------------------------G--G---C-A--------------------------------------------A-----A-G----------CA------A--A--T------ 7285
B.AR.04.04AR143170 --.........---ACG...--G-----CA-----------...------TC---------------------------G---G-A--------------------------G-----------------A-----A-----------------------T--------- 7089
B.AU.04.PS1038_Day174 --.........---ACG...---------A----------A...-----------------------------------G---G----------------------------------------------A--------------------A------------------ 7123
B.BO.09.DEMB09BO001 -A.........---......---------G-----------...-----------------------------------A--------------------------------------------------------A--------------------------------A 7269
B.BR.06.06BR1119 --.........---ACG...---------A-----------...-----------------------------------G---C-A---------------------AT---------------------A-----A--------------A-----------------A 7344
B.CA.07.502_1191_03 CA.........---......C-G------------A-----...------TC---------------------------A---C-A--------------A-----------------------------A--------------------A------------------ 7360
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -A.........ACG......---------A-----------...-----------------------------------G----------------------------T---------------------A------------C-------------------------- 7129
B.CN.10.DEMB10CN002 -A.........---......C--------A-----------...-----------------------G-----------G-----A-------T------A---------------A-------------A-----A-G------------------------------- 7289
B.CO.01.PCM001 -A.........AC-......C--------A-----------...-----------------------------------G-----A--------------------------------------------A------------C-------------------------A 7096
B.CU.99.Cu19 --.........---ATG...G--------A-----------...-----------------------------------GG--------------------A----------------------------------A--------------------------------A 7480
B.CY.09.CY266 --.........---......C--------------------...-----------------------------------G---C-A--------------------------------------------A--------------------A------------------ 7129
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -A.........---......C-G------A-----------...-----------------------------------A---G---T---------------------GC----------C--------A-----A--------------A------------------ 7201
B.DK.07.PMVL_011 --.........---......---------G-----------...-----------------------------------G--------------------------------------------------A--------T---C-------A------------------ 7346
B.DO.05.05DO_160884 --.........---......---------G-----------...-----------------------------------G--------------------------------------------------A-----A--------------A------------------ 7081
B.ES.09.P2149_3 --.........---......C--------C-----------...-----------------------------------G---G-----------------------------------------------------------C-------------------------A 7335
B.FR.08.DEMB08FR002 --.........--GACA...C--------A-----------...-----------------------------------G-----A----------C---------------------------------A-----------C-------A---------T--------- 7325
B.GE.03.03GEMZ004 --.........---ACG...C--------A-----------...-----A-----------------------------G----------------------------T----------------------------------C-A------------------------ 7114
B.HT.05.05HT_129389 --.........---......C--------A-----------...-----A-----------------------------G-----AG---------C---------G-----G------------------------------C-------------------------- 7137
B.JM.05.05JM_KJ108 --.........---GTA...---------A-----------...-----------------------------------G--GC----------------------------------------------A------------C------A------------------A 7114
B.JP.05.DR6538 -A..................---------A-----------...-----------------------------------G---G----------------------G-----------------------A------------C------AA------------------ 7946
B.KR.07.07KYY4 --.........---ACA...T-------CA-----------...-----------------------------------G---C----------------------G-T---------------------A--------T-----------A------------------ 7575
B.NL.00.671_00T36 -A.........ACG......C--------A-----------...-----------------------------------G------G-------------------------------------------A-----A--------------------------------- 7474
B.PE.07.502_2649_wg8 -A.........---......C--------------------...-----------------------------------A---C-A--------------A-----------------------------A--------------------------------------- 7355
B.PY.03.03PY_PSP0115 --.........---......---------------------...-----------------------------------G---T----------------------------------------------A--------------------------------------- 7108
B.RU.11.11RU21n --.........---......---------G-----------...--------------------------------G--G-----A--------------------G---------G-------------A------------C-------A-----------------A 7441
B.TH.07.AA040a_WG11 --.........---ACG...---------A-----------...-----------------------------------G-----A--------------------------G-----------------A-------GA-----------A-----------------A 7246
B.TT.01.01TT_CRC50069 --.........---ACA...---------A-----------...-----------------------------------G----------------------------T---------------------A-----A--------------------------------- 7144
B.TW.94.TWCYS_LM49 --.........---......---------------------...-----------------------------------G---C-A--------------------------------------------A------------C-------A------------------ 7884
B.UA.01.01UAKV167 CA.........ACG......C-T------C-----------...-----------------------------------G-----A--------------------------------------------A-----------C--------A------------------ 7177
B.US.11.ES38 --.........---......T-T-----GC-----------...-----------------------------------G---G----------------------------------------------A--------------------A------------------ 7862
B.UY.02.02UY_TSU1290 -A.........ACG......C--------A-----------...-----------------------------------G---C----------------------------------------------A--------------------------------------- 7147
B.VE.10.DEMB10VE001 -A.........AC-......T-T------C-----------...-----------------------------------G----------------------------T------AA-------------A-R----------C-------A------------------ 7294
B.YE.02.02YE507 -A.........---......--G------G-----------...-----------------------------------G-----A--------------------------------------------A-----A-GT-----------A---G-------------A 7144
C.AR.01.ARG4006 --.........---......C--------G-----------...-----------------------------------A-----A--------------------------------------------------A-G------------------A------------ 7104
C.BR.07.DEMC07BR003 --.........---......---------G-----------...A----------------------------------A-----------------------------------------G--------A-----A-GT-----------------A------------ 7335
C.BW.00.00BW07621 --.........---......---------G----------A...-----------------------------------A-----A-------T----------------C-G-----------------A-----A--------------A-----A------------ 7248
C.CN.98.YNRL9840 C-.........---......---------G-----------...-----------------------------------G-----A----------C---------------G-----------------A-----A-G-----------T------A------------ 7114
C.CY.09.CY260 --.........--G......---------G-----------...--------------------------------G--G---C-A--------------------G-----GC----------------A-----A-G-----------A------A------------ 7148
C.ES.07.X2118_2 --.........---......C--------G--A--T-----...---------------R----------------G--G-----A------------------------C-G-----------------A-----A-G-----------A------A-----A------ 7298
C.ET.02.02ET_288 CA..................C--------------------...-----------G-----------------------G-----A--------------------------------G-----------------A-G------------A-----A------------ 7118
C.GE.03.03GEMZ033 --.........---......---------G-AC--------...-----------------------------------G-----A------------------------G-G--------A--------A-----A--T-----------------A------------ 7120
C.IL.98.98IS002 CA..................C--------A-----------...--------------C--------------------G-----A--------------------G-----G-----------------A-----A--------------------A------------ 7241
C.IN.03.D24 -ATTG......--TGGA...---------G-----------...-----------G--------------------G--G-----A--------------------------------------------A-------G----C-------A-----A-----------A 7984
C.KE.00.KER2010 --.........---......---------G-AC--------...--------------------------------G--G-----A------------------------C-G-----------------A-----A-G------------------A--A--------- 7102
C.MM.99.mIDU101_3 CA..................---------A-----------...--------------------------------G--G--G---G-------------------------G-----------------A-----A-G------------------A------------ 7272
C.MW.93.93MW_965 --.........---......---------G-----------...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A------------ 7088
C.SN.90.90SE_364 --.........---......---------G-----------...--------------------------------G--A-----A--------------------------G-----------------A-----A-G------------A-----A------------ 7058
C.SO.89.89SM_145 --.........---......---------G-----------...--------------------------------G--G-----A------------------------C-G-----------------A-----A-GT-----------A-----A------------ 7139
C.TZ.02.CO178 --.........---......C--------A-----------...-----------------------------------G--G--A----------C-------------G-GC----------------A-----A-G---------------C--A------------ 7117
C.US.98.98US_MSC3018 --.........---......---------G-----------...--------------------------------G--G-----A-------------------A------G-----------------------A-G------------A-----A------------ 7036
C.UY.01.TRA3011 C-..................C--------A-----------...-----------------------------------G-----A-----------------------------------G--------A-----A-G-----------A------A------------ 7090
C.YE.02.02YE511 CA.........---......--G------------------...------TC---------------------------A-----A--------------------G-----G-----------------A-----A-G------------------A------------ 7105
C.ZA.10.DEMC10ZA001 --.........---......---------A----------A...--------------------------------G--G-----A------------------------C-GC----------------A-----A-GT-----------A-----A------------ 7245
C.ZM.02.02ZM108 --.........---......---------G--A--------...-----------------------------------A---C-A--------------------------------------------A-----A-G------------A-----A------------ 7950
D.CD.83.ELI -A.........---......T--------A-----------...-----------------------G---------CGG---G-----------------------------A----------------A-----A--------------------A------------ 7449
D.CM.10.DEMD10CM009 -A.........---......C-G------A-----------...-----------------------G-----------G-----A--------------------------------------------A-----A--T-----------------A------------ 7251
D.CY.06.CY163 -A.........---......T--------A-----------...-----------------------G-----------G-----AG---------C-------------G-G-----C-----------A-----A--T--------------G--A-----------A 7123
D.KE.97.ML415_2 -A.........---......C-G------A-----------...-----------------------G-----------G---G-------------------------G---C----------------A-----A--------------A-----A------------ 7385
D.KR.04.04KBH8 -A.........--G......C--------A-----------...-----------------------A-----------G---G-------------------------G--------------------A-----A--------------------A------------ 7826
D.SN.90.SE365 -C.........---......C------T-A-----------...-----------------------G-----------G------G----------------------GC-------------------A-----A--------------A-----A------------ 7911
D.TD.99.MN011 -A.........---......T--------A-----------...-----------------------G-----------G---G----------------------------------------------A-----A--------------------A------------ 7103
D.TZ.01.A280 -A.........---......C--------A-----------...-----------------------G-----------G---T-------------------------G--------------------A-----A--------------------A------------ 7101
D.UG.08.p191859 -A.........---......C-------CC-----------...---------A-------------G-----------G---C-------------------------G--------------------A-----A--------------A-----A------------ 7921
D.YE.02.02YE516 -A.........---......C--------A-----------...-----------------------G-----------G---G----------------------------------------------A-----A--T-----------------A-----------A 7093
D.ZA.90.R1 -A.........---......C---CGAGC-G----------...-----------------------A-----------G--TG-------------------------G--------------------A-----A--------------A-----A------------ 7267
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --.........---......---------------------...---------A-------------C-----------G-----A-----------------------------------A--------A------------C----------------A-----G--- 6976
F1.AR.02.ARE933 --.........---......--G------------A-----...-------C----------G-------------G--G-----A-----------------------G---C-------A--------A-----A--------------A--------A--------- 7183
F1.BE.93.VI850 C-.........---......C--------------------T..--------GA-------G----.---------G--G--G--A-----------------------------------A--------A-----A-----------------------A--------- 7190
F1.BR.07.07BR844 --.........--C......--G------G-------C---...------A-T--------------------------G-----A---------------A--------C-----G----A--------A-------G----C----------------A--------A 7682
F1.CY.08.CY222 --.........-A-......---------G--------AC-...-----------------------------------G---C-A-----------------------------------G--------------A-------------A---------A--------- 7079
F1.ES.11.DEMF110ES001 --.........---......C--------C-----------...------A-TA-------------------------G-----A-----------------------------------A--------A-----A-----------------------A--------- 7221
F1.FI.93.FIN9363 --.........-C-......---------G-A---------...------A-C-----------------------G--G---C-A-----------------------------------A--------A------------C-----CA---------A--------- 7209
F1.FR.96.96FR_MP411 --.........---......---------C--------A-A...----------------------AC--A--------G-----A---------------------------C-------A--------------A-----------------------A--------- 7080
F1.RO.96.BCI_R07 ...........---......T-----CT----C--------...--------------------------------G--G-----A-----------------------------------A--------A-----A-------------A---------A--------- 7967
F1.RU.08.D88_845 --.........---......--G-----C------------...-----------------------------------G-----A-----------------------------------A--------------A--T--C-----------------A--------- 7399
F2.CM.10.DEMF210CM007 --.........---......---------G----------A...---------A----------------------G--G-----A----------------T---------------------------A-----A-G------------------A--A--------- 7234
F2.CM.97.CM53657 --.........---......---------G--C--------...--------------------------------G--G--------------------------------------------------A-----A-------------A------A--A--------- 7084
G.BE.96.DRCBL -T.........---......G--------A-C---------...-----A---A-------------------------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A--------G--- 7852
G.CM.10.DEMG10CM008 -T.........---......C-G------G-T---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T-C----------------C--------A-----A--------------A-----A------------ 7276
G.CN.08.GX_2084_08 -T.........---ACG...--G------C-C---------...-----A---A----------------------G--G---C-A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A-----------A 7146
G.CU.99.Cu74 -A.........---......--GA-----G-C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-------G------------------A--------G--- 7532
G.ES.09.X2634_2 CA..................C-G------A-C---------...-----R--------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------------A--------G--- 7390
G.GH.03.03GH175G -T.........---......C-G------G-C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-----A-G------------------A------------ 7959
G.KE.93.HH8793_12_1 -T.........---......G-G------G-C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G------------A-----A--A-----G--- 7283
G.NG.09.09NG_SC62 -T.........---......--G------C-C---------...-----ATC------------------------G--G---T-A-----------------------------------C--------A-----A--T-----------------A--------G--A 7092
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B.FR.83.HXB2 TG.........GGA......ATAGGAGCTTTGTTCCTTGGG...TTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAG 7913
Env V__.__.__.__G__.__.__I__G__A__L__F__L__G__.__F__L__G__A__A__G__S__T__M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A__R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__R__A__I__E__A__Q__Q_
G.PT.x.PT3306 ...........---......---------G-CA--T-----...-----A--------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A--A--A--------G--- 7889
G.SE.93.SE6165_G6165 -T.........---......C-G------G-C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----AGG---C--------------A--------G--- 7331
H.BE.93.VI991 -A.........---......--G--------T---------...-----------------------------------G--T--A---T----------------------------------------A-----A-G------------A-----AC----------- 7312
H.BE.93.VI997 --.........---......--G--------T---------...--------------T--------------------G-----A--------------------G-----------------------------A-G---------A--A-----AC----------- 7227
H.CF.90.056 --.........---......--G-------CT---------...--------------------------------G--G-----A--------------------G-----------------------------A-G------------A-----AC------G---- 7232
H.GB.00.00GBAC4001 --.........---......--G--------T---------...-----R-----------------------------G-----A------------------------C-------------------A-----A-G------------A-----AC----------A 7421
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --.........---......--G------G-----------...---------A-------------------------G-----AG----------------------G--G--------C--------A-----A-G-----------A------A------------ 7116
J.CM.04.04CMU11421 --.........---......---------G-----------...---------A-------------------------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G-----------A------A-----T------ 7439
J.SE.93.SE9280_7887 --.........---......---------G-----------...---------A----------T--------------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G-----------A------A------------ 7220
J.SE.94.SE9173_7022 --.........---......---------G-----------...---------A-------------------------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G-----------A------AN-A--------- 7227
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -A.........---......--------G------------...--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A--------------A-----A--A--------A 7096
K.CM.96.96CM_MP535 -A.........---......T--------G-----T----A...--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------A-----A--A--------A 7073
01_AE.AF.07.569M --.........---......---------A--A--T-----...-----A-----------------------------G-----A-----------------------------A--------------A-----A-G------------------A--------G--- 7104
01_AE.CN.09.1119 --.........---......---------A--A--T-----...--------------------------------G--G-----A-----------------------T--------------------A-----A-G------------------A------------ 7135
01_AE.HK.04.HK001 --.........---......---------A--A--T-----...-----A--------------------------G--G---T-A---------------------------C----------------A-----A-G------------------A------------ 7274
01_AE.JP.x.DR0492 --.........---......---------A--A--T-----...--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-GT-----------------A--------G--- 7933
01_AE.TH.04.BKM --.........---......---------A--A--T-----...-----A-----G--------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--- 7901
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --.........---......---------A--A--T-----...-----A-----------------------------G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A------------ 7346
01_AE.TH.90.CM240 --.........---......---------A--A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--- 7466
01_AE.VN.98.98VNND15 --.........---......---------A--A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--- 7183
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -T.........---......C-G------G-C---------...-----A--G-----------------------G--G-----A--------------------G-----------------------A------GG----C-------------A-----T-----A 7344
02_AG.ES.06.P1261 -T.........---......G-G------G-C---------...-----R--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-------G------------------A-----T-----A 7351
02_AG.FR.91.DJ263 -T.........---......C-G------G-C---------...-----A-----T--------------------G--G-----A--------------------------------------------A-------G------------------A-----T-----A 7288
02_AG.GH.03.03GH181AG -T.........--C......C-G--------A---A-----...---C-A--------------------------G--G---T-A---------------------------C----------------A-----A-G------------------A-----T-----A 7954
02_AG.LR.x.POC44951 -T.........---......C-G------G-C---A-----...-----A-----T--------------------G--G-----A--------------A-----------------------------A-----A-G-----------A------A-----T-----A 7884
02_AG.NG.x.IBNG -T.........---......C-G------G-C---------...-----A--------------------------GCGG-----A--------------------------------C--C--------A-------G-----------AA-----A-----T-----A 7419
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -T.........---......C-G------G-C---------...-----A-----------------------------G-----A--------------------------------------------A------------C------A------A-----T-----A 7115
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -T.........---......C--------C-C---------...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------C-----------A-------G----C------AA-----A-----T-----A 7098
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -C.........---......C-G------G-C---------...-----A---A-------------------------AG----A--------------------------------------------A------------C-------------A-----T------ 7103
03_AB.RU.97.KAL153_2 --.........---......---------G-----------...--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A--------T---C-------------------------A 7090
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --.........---......-----G--CA-----------...-----------------------------------G--------------------------------------C--C----------------G------------------A-----T-----A 7283
05_DF.BE.x.VI1310 --.........---......---------A-----------...-------C------------------------G--G-----AG----------------------------------A--------A-----A------------CA---------A--------- 7319
06_cpx.AU.96.BFP90 -T.........---......C-G------A-----------...-----A---A-------------------------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A--------G--- 7961
07_BC.CN.98.98CN009 --.........---......---------G-----------...--------------------------------G--G-----A--------------------------G-----------------A-----A-G------------------A------------ 7235
08_BC.CN.06.nx2 --GGAGTAGTA---G..CTAG--------A-----------...-----------------------------------G-----A--------------A-----------G-----------------A-----A-G------------A-----A------------ 7869
09_cpx.GH.96.96GH2911 -T.........---......--G------C-T---------...-----A-----------------------------G-----A-----------------------------------C--------A--A----G----C-----C-------A-----T------ 7085
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -A.........---......C-G------G-----------...-----------------------A--------G--G--GC--------------------------G----------------------A--A--------------------A------------ 7265
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --.........---......---------G--C--------...--------------------------------G--G-----A------------------------C----------C--------A-----A-G-----------A------------A------ 7312
12_BF.AR.99.ARMA159 --.........---......---------------------...--------------------------------G--G---G-------------------------------------A--------A-----A-----C------CA---------A--------- 7878
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -T.........---......C----G---G-C---------...-----A-------------------------TG--G---C-A-----------------------------------C--------A--A---------C------T------A-----T------ 7338
14_BG.ES.05.X1870 -A.........---......--------C---C--T-----...-----------------------------------GG--G--------------------------C--C----------------A------------C-------------------------- 7395
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --.........---ACG...---------A-----------...---------A-------------------------G-----A--------------------G-----G-----------------A-------GA---C-------------------A------ 7285
16_A2D.KR.97.97KR004 -T.........---......C-G......--C---------...--------------------------------G--G---G-------------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T------ 7279
17_BF.AR.99.ARMA038 --.........---......--G-C----G-----A-----...-----------------------------------G-----A-----------------------------------A--------A-------G----C----------------A--------- 7102
18_cpx.CU.99.CU76 -T.........---......C-G------G-C---------...-----A-----------------------------A-----A-----------------------------------C--------A-----A-G---------A--------A-----T------ 7221
19_cpx.CU.99.CU7 --.........---......C-G------G-C--------A...-----A--------------------------G--G--C--A--------------------------------C--C--------A-------G-----------A------A-----T-----A 6979
20_BG.CU.99.Cu103 -T.........---......C-G------G-C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-------G----C-------------A--------G--- 7347
21_A2D.KE.99.KER2003 -A.........---......C--------A-----------...-----------------------G-----------G---G----------------------------------------------A-----A--T----------T------A-----------A 7105
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --.........---......T-T------G-C---------...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------G--------C--------A-----A-G------------------A-----T------ 7080
23_BG.CU.03.CB118 -T.........---......C-G------G-C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-------G----C-------------A--------G--- 7341
24_BG.ES.08.X2456_2 -T.........---......C-G------G-----------...-----A--GA----C-----------------G--G-----A----------------T---G--------------C----------------G----C-------------A--------G--- 7364
25_cpx.CM.02.1918LE -C.........---......C-G------GCC---------...---------A-------------G-----------G-----A----------------T----------C-------C--------A-----AGG---C--------------A--------G--- 7112
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -T.........---......--G------C-T---------...--------------C-----------------G--G-----A--------------------------GC-------C--------A-----A-G------------------A--A--T------ 7901
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --.........---......------------A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------T-----------------------------A-----A-G------------------A------------ 7912
28_BF.BR.99.BREPM12609 --.........---GCA...C--------C-----------...-----------------------------------G--------------------A------------A----------------A-----A--------------A--------------G--- 7314
29_BF.BR.01.BREPM16704 --.........---......---------A-----------...-----------------------------------G---G--G-------------A--------------A--------------A-----A--------------------------------- 7358
31_BC.BR.04.04BR142 --.........---......C--------------T-----...-----------------------------------A-----A------------------C-------G--------G--------A-----A-G------------A-----A------------ 7363
32_06A1.EE.01.EE0369 -T.........---......C-G------G-T--------T...-----A---A-------------G-----------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A------------ 7539
33_01B.ID.07.JKT189_C --.........---......---------A--A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--A-----------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--- 7205
34_01B.TH.99.OUR2478P --.........---......---------A--A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--- 7079
35_AD.AF.07.169H -T.........---......C-G------------A-----...-----A--------------------------G--G--GG-------------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T------ 7095
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -T.........---......C-G------G-C---------...-----A--------------------------G--G-----A--------------A------------C----C-----------A-----A-G------------------A-----T-----A 7110
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -T.........---......C-G------G-C---------...-----A--------------------------G--G--T--A-----------------T-----------------C--------A-------G---CC----A--------A-----T-----A 7095
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --.........---......--G-C----G-----A-----...--------------------------------G--G-----A-----------------------------------A--------A------------C----------------A--------- 7309
39_BF.BR.04.04BRRJ179 CA..................C------T-G-----------...-------C------------------------G--G-----A---------------------------C-------A--------A--------T---C------A---------T--------- 7363
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --.........ACG......C-G------A-----------...-----------------------------------GG---CA--------------------------------------------------A-G---------------------A--------- 7410
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --.........................................................--------------------G---G-A--------------------------------------------A-------------------A------------------- 7375
43_02G.SA.03.J11223 -T.........---......--G------G-C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------------A--------G--- 7396
44_BF.CL.00.CH80 --.........AC-......---------A-----------...-----------------------------------G-----A-----------------------------------C--------A-----A-GA----------T---------A--------- 7328
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -T.........---......C-G------G-C---A-----...-----A-----------------------------GG--G----------------------G--------------C--------A-------G----C--T----------A-----T------ 7872
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --.........---......C-G-----G------------...--------------------------------G--G-----A------------------------------G----C--------A-----A-----------------------A--------- 7289
47_BF.ES.08.P1942 --.........---......T-T------------------...-----------------------------------G---G--G---------------------T----------------------------------C-------------------------- 7330
48_01B.MY.07.07MYKT021 --.........--C......---------C--A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--- 7133
49_cpx.GM.03.N26677 --.........---......--G------G-----------...--------------C--------------------G---T-A--------------------------GC----------------A-----A-G----------CA------A-----A-----A 7340
51_01B.SG.11.11SG_HM021 C-.........---......---------C--A--T-----...-----A--------------------------G--G--------------------------G-----------------------A-----A-G------------------A--------G--- 7104
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --.........---......---------A--A--T-----...-----A-----------------------------G---C-A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--- 7242
53_01B.MY.11.11FIR164 --.........---......---------A--A--T-----...-----A--------------------------G--G--C--A--------------A-----------------------------A-----A-GT-----------------A------------ 7229
54_01B.MY.09.09MYSB023 --.........---......---------A--A--T-----...-----A--------------------------G--G--C--A--------------------------------------------A-----A-G---------------------------G--- 7321
55_01B.CN.10.HNCS102056 --.........---......---------A--A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--- 7235
O.BE.87.ANT70 -A.........---......T-G---ATGC-A---T-G---...G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CA------G--------A--CACACT--GC--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G--- 7966
O.CM.91.MVP5180 -A.........---......T-G---ATGC-A---T-G---...G-GC-AA-T--------T-----------------GG---CAG------------G-A--CACAGTG--C--AAG-----------A------G----CC-------A--G--AC----C--G--A 7983
O.CM.98.98CMA104 -A.........---......T-G---ATGC-A---T-A---...G-TC-AA-T--------T-----------------AG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC-------A--A--AC----T--G--T 7461
O.FR.92.VAU CA.........--T......T-G-C-ATGC-A---T-G---...A-TC-AA-T--------------------------GG---CAG------------G-A--CAG--TC-GA-AAAG-----------A------G-T--CC----A--A--A--AC----C--G--A 7529
O.SN.99.99SE_MP1299 -A.........---......T-G---ATGC-A---T-A---...G-TC-AA-T--------------------------GG---CAG-----G--------A--CA-TCT--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G--- 8016
O.US.10.LTNP CA.........---......T-G---ATGC-----T-G---...G-TC-AA-T--------------------------GG---CAG-----------------CACACT--GA--AAG--C--------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G--A 7890
O.US.97.97US08692A --.........--C......T-G---ATGC-A---T-G---...G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G--- 7453
N.CM.02.DJO0131 -T.........---......C----T--GC----T--G---...--TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GAC---G--A-----G--------A--------T---C--G----A--A--A-----------A 7337
N.CM.04.04CM_1015_04 -T.........---......C----T--GC----T------...--TC-T--T--------G-----------------G-----A------------------C-GA-C-----A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A-----------A 7315
N.CM.06.U14842 -T.........---......C----T--AC----T------...--TC-T-----------G-----------------G-----A--------------A---C-GAC----C-A-----S---RK---A--------T---C--T----A--A--A------------ 7383
N.CM.95.YBF30 -T.........---......C----T--GC----T------...--TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GAC------A-----G--------A--------T-T-C--T----A--A--A-----------A 7461
N.CM.97.YBF106 -T.........---......C----T--GC----T------...--TC-T-----------G-----------------G-----A--------------A---C-GAC------A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A-----------A 7416
N.FR.11.N1_FR_2011 -T.........-S-......C-G--T--GC----T------...--TC-T-----------G-----------------G-----A--------------A---C-GA-------A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A-----------A 7243
P.CM.06.U14788 CA.........--C......C-----ATGC-A---------...--TC--A-C--------------------------GGG---C-------------------AG---------CA-------------------------A----A--A-----A-----A--G--A 7462
P.FR.09.RBF168 CA.........--C......C-----ATGC-A---------...--TA--A-T--------------------------GG--G-T--------------------G---------CA-------------------------A----AC-A-----A-----A--G--A 8002
CPZ.CD.06.BF1167 -A.........---......--G---ATGA-C--TA-G--A...--TC-CA-T-----------T--------------G-----AG-------------A------GG---GC-C-----------A--------AGCA---------CA---A--A-----T-----A 8038
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T.........---......C-------AC----T------...---C-------------------------------A---G-CGT------------A---C-G-----G--AA-G--C-----------------T---C----A--A--A--A--A--T-----A 7422
CPZ.GA.88.GAB1 -C.........--T......C-G-----AC-----------...---C----T--------------------------GG--G-A------------------C----G--GC----G--------------A-----T---C--T---AA--A--A-----T------ 7950
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -T.........--C......-----GCTG-----T--G--A...--TC-CA-C-----------T--A-----------G-----AG-----GT--C----------GGGG-CC-C--------T--A---------C----CC-----CA---A--A------------ 7533
CPZ.US.85.US_Marilyn -C.........---......C----T--AC-------G---...--TC-T-----------------------------A---G-AGT----------------C-------------A--G--------A--------T---C----A--A--A--A-----C------ 7918
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B.FR.83.HXB2 CATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT...AATAAA..... 8075
Env _H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I__K__Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R__Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S__G__K__L__I__C__T__T__A__V__P__W__N__A__S__W__S__.__N__K__.__.
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---A-----A-------G-----------T--A---------------G--------C-A-----------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CAA--C-------...------..... 7313
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---------A-------G-----------T--A------------C--G----------A------------C----------------A--A--------------------------C---------AA------C-----CT-C---------...------..... 7266
A1.ES.06.X2110 ---------A-------G-----------T--A---------------G--------C-------------------------------A--A--------A--------G---A----C---C----------T--C-----CTA--C-------AAT------..... 7313
A1.IT.02.60000 --G---C--AM------G-----------T--A---------------G----------------------------------------A--A--------------------------C---------AG------C---M-CT----------C...------..... 8095
A1.KE.06.06KECst_001 --C------A-------G-----------T--A---------------G------------------------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------------CT----------C...------..... 7326
A1.RU.11.11RU6950 ------C--A-------G-----------T--A---------------G------------------------G------G--------A--A--------------------------C---------AG------C-----CT-----------...------..... 7602
A1.RW.07.pR463F ---------AG------------------T--A---------------G------------------------G---------------A--AC-------C-----------------C---------AA------C-----CT---------A-...------..... 8081
A1.SE.95.SE8538 ---------A-------G-----------T--A---------------G----T-----------------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C------T-----------...------..... 7292
A1.TZ.01.A341 --G------A-------G-----------T--A---------------G----------------G-------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CT----C------...------..... 7249
A1.UA.01.01UADN139 ---T--C--AG------G-----------T--A-----A---------G-------------------------------G--------A--A--------------------------C---------AA------C-----CT---A-------...-G----..... 7271
A1.UG.07.p191845 ---------A-------G-----------T--A---------------G------------------------G---------------A--A--------C-----------------C---C-----AA------C-----CT-----------...------..... 8174
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---T-----A-------------------T--A---------------G-------------------------------------T--A--A--------C-----------GA----C---------A-------C-----CT-----------...------..... 7530
A2.CD.97.97CDKTB48 --GA-----AGG-----------------T--A---------------G--------C--------------C----------------A--A--------C-----------------C---G------A----AGA-----CT-----------...-----G..... 7385
A2.CM.01.01CM_1445MV --G------A-------G-----------T--A-----T---------G--------A-A------------C-------------------AC-------C--------------T--C---------A-------------CT-----------...------..... 7280
A2.CY.94.94CY017_41 ---------A-------------------T--A-----------G--GG-------------------------------------------A--------C-----------------C---G-----A-------C-----CA-----------...-----G..... 7447
B.AR.04.04AR143170 --CA-------G--------------------------T---------G----A-------------------GT-------G-T----A-----G-----------------------C---------A--------------------------...--C---..... 7251
B.AU.04.PS1038_Day174 --------T--------------------T------------------G-------------------T--------------------------------------------------C------------------------------------...------..... 7285
B.BO.09.DEMB09BO001 ------------------------------------------------G--------------------------------------------------------------------------------A---------------A----------AAT------..... 7434
B.BR.06.06BR1119 ---A--------------------------------------------G----------------------------------------A-----------------------------C---------AA-------------A-----------...------..... 7506
B.CA.07.502_1191_03 ---A----------------------------A---------------G----A-------------------G---------------A--AC--------------------A--------------AG----A--------AG--C-------...------..... 7522
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 --------------------------------A-----------T---G--------------GC------------------------A-----C------------------------------------------------A-----------...------..... 7291
B.CN.10.DEMB10CN002 ---A--------------------------------------------G-----------------------C---------G------A---------------------------------------A--------------------------...------..... 7451
B.CO.01.PCM001 -----------------------------T------------------G----------A--------------------------------A--------------------G---------------A-------------------C-----C...------..... 7258
B.CU.99.Cu19 ------------------------------------------------G-------------------------------------------A------------------------------------A--------------------------...------..... 7642
B.CY.09.CY266 ---A----------------------T--A-----A------------G-----------------------C----C--------------------------------------------------------------------C---------...------..... 7291
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------------------------------------------------C----------------------------------------A-----------------------------C---------A--------------------------...------..... 7363
B.DK.07.PMVL_011 ------------------------------------------------C------------------------G------------------A--------------------------------------------------------C------...------..... 7508
B.DO.05.05DO_160884 --------------------------------A---------------G----------A--G--------------------------A-----------------------------C-----------------------CA-----------...----G-..... 7243
B.ES.09.P2149_3 -----------------------------------------------------------A------------C-----------------------------------------------------------------------A-----------...----G-..... 7497
B.FR.08.DEMB08FR002 ---A----------------------------A---------------G------------------------G---------------A----------------------G-------------------------------AA----------...-----TAGA.. 7490
B.GE.03.03GEMZ004 ------------------------------------------------G------------------------GA--------------A---------------------------------------T----A---------T-----------...------..... 7276
B.HT.05.05HT_129389 -----------------G--------------A---------------G-----------------------C----------------A---C---------------------G---C---------A-------------CA-----------...------..... 7299
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------G--------------A---------------G----------A-------------G---------------------C--------------------------------CT-C------------------------...------..... 7276
B.JP.05.DR6538 ------------------------------------------------G--------A----G----------G---------------A------------------------------------------------------A-----------...------..... 8108
B.KR.07.07KYY4 -G---------G--------------------A---------------G----------A------------C---------G------------------A-----------G-----C---------AA-------------A-----------...------..... 7737
B.NL.00.671_00T36 ------C----------------------T------------------G--------A-A------------C----------------A--A--------------------G---------------A--------------------------...------..... 7636
B.PE.07.502_2649_wg8 ------------------------------------------------G-----------------------C-------------------A--G---------------------------------A--------------A-----------...-----G..... 7517
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---A--------------------------------------------G----------------------------------------A--A--------------------------C-----------------------CA-----------...------..... 7270
B.RU.11.11RU21n --------------------------------------------G--------T--------G--------------------------------------------------------------------------------CA-----------...------..... 7603
B.TH.07.AA040a_WG11 ---A-------------------------------A------------G----------------------------------------A-------------------------------------------------------A----------...------..... 7408
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------------G--------------A---------------G------------------------G---------------A--A--------------------------C---CA--------------------G----------...------..... 7306
B.TW.94.TWCYS_LM49 --CA--------------------------------------------G------------------------G---------------------------------------------C----A----AAC------------AT----------...------..... 8046
B.UA.01.01UAKV167 -----------------------------T------------------G--------------------T--GG------G--------A---------------G-------------C---------A------------------C-------...------..... 7339
B.US.11.ES38 --C---------------------------------------------G-------------------------------G------------C--------------------------------------------------AA----------AAA------..... 8027
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---A-------------------------------------------------------------------------------------A---------------------------------------AA-------------A-----------...--C-G-..... 7309
B.VE.10.DEMB10VE001 --C--------------------------T--A---------------G-T------C--------------C-------G--------A-----------------------------C---------AA-------------A----------C...------..... 7456
B.YE.02.02YE507 --------------------------------A---------------G------------------------G---------------A---C-------------------------C---------A----A---------A---CC-----C...----G-..... 7306
C.AR.01.ARG4006 ---A-------------G-----------T--------T---A-----G--------C-A--G----------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------------CT-----------...------..... 7266
C.BR.07.DEMC07BR003 ---A-------------G-----------T--------T---------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C---C-------------------CA-----------...------..... 7497
C.BW.00.00BW07621 ---A-------------G-----------T------------A-----G-T------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----------C-----------C------------...------..... 7410
C.CN.98.YNRL9840 -----------------G-----------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C---------...G-C---..... 7276
C.CY.09.CY260 -----------------------------T------------------G-------CA-A-----------------------------A-----------C-----------------C---------A-C-----------CAT---------C...------..... 7310
C.ES.07.X2118_2 ---A-------------G-----------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A---C-------C-----------------C-----------------------CT-C---------...------..... 7460
C.ET.02.02ET_288 ---A-------------G-----------T----------G-A-----G-------GA-A------------C----------------A-----------C-----------------C---C-----A-------------CT-----------...-----G..... 7280
C.GE.03.03GEMZ033 ---A-------------------------T--A---------------G--T-----A-A------------C----------------A--AC-C-----------------------C------T-CTT------------CT-C-C-------...------..... 7282
C.IL.98.98IS002 ---A-------------G-----------T------------A-----G--------A-A------------------------T----A-----------C-----------------C-----------------------CT-----------...------..... 7403
C.IN.03.D24 ---A-A-----------G-----------T------------A-----G-----T--A-A-------------G---------------A-----C-----C-----CA----------C--------------A--------CT-C--------C...------..... 8146
C.KE.00.KER2010 ---A-------G-----G-----------T------------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------G-----C---------AA------------CT-C---------...------..... 7264
C.MM.99.mIDU101_3 ---A-------------------------T------------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C---------...--C---..... 7434
C.MW.93.93MW_965 ---A-------------G-----------T------------------G--------A-A-------------G---------------A-----G-----C-----------------C-----------------------CT-----------...------..... 7250
C.SN.90.90SE_364 ---A-------------------------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C------------A----C-----------------------CA-----------...------..... 7220
C.SO.89.89SM_145 ---A-------------G-----------T----------G-------G--T-----A-A------------G----------------A-----------C-----------------C--------------A--------CT-C---------...----R-..... 7301
C.TZ.02.CO178 -----------------G-----------T------------------G--T-----A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----------------------CT-C---------...------..... 7279
C.US.98.98US_MSC3018 ---A-------------G-----------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C--------G--------C--T--------------------CT-C--------C...----G-..... 7198
C.UY.01.TRA3011 ---A-------------G-----------T--------T---A-----G--------A-A-----------------------------A--------------------G--------C-----------------------CT-C---------...------..... 7252
C.YE.02.02YE511 -----------------G-----------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C--------------A--------C------------...------..... 7267
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ---A-------------------------T------------------G--------C-A--------T---C----------------A--A--------C-----------------C--------------A--C------------------...------..... 7407
C.ZM.02.02ZM108 ---A-------------G-----------T------------------G--------A-A--------------A--------------A-----------C-----------------C-----------------------CT----C------...----G-..... 8112
D.CD.83.ELI -----------------G-----------T--A--------------------------------------------------------A--A----------------------A-------------AA------C-----CT-----------...----G-..... 7611
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------------------------T--A-T------------------------------------------------------A-------------------------A-------------AA---A--------CT-----------...----G-..... 7413
D.CY.06.CY163 -----------------G-----------T--A--------------------------------------------------------A--A----------------------A-------------AA---AG-C-----CT---C-------AGG-----G..... 7288
D.KE.97.ML415_2 -----------------------------T--A---------------G----------------C-----------------------A--AC-G---------------------------------A-------------CT----C------...------..... 7547
D.KR.04.04KBH8 -----------------G-----------T--A---------------G--------C-A-----------------------------A--A------------------------------------A-------------CT----------C...----G-..... 7988
D.SN.90.SE365 -----------------G-----------T--A----------------------------------------G---------------A--A-------------------G--A-------------AA------C-----CT-----------...------..... 8073
D.TD.99.MN011 -----------------G-----------T--A---------------C----------------------------------------A--A----------------------A-------------A-------------CT-----------...----G-..... 7265
D.TZ.01.A280 ---T-------------------------T--A---------------G----------A-----C-----------------------A--A----------------------A---------------------C-----CT-----------...-----G..... 7263
D.UG.08.p191859 -----------------------------T--A---------------G----------A-----------------------------A--C----------------------A-------------AA------C------T----C------...----G-..... 8083
D.YE.02.02YE516 -----------------G-----------T--A------------------------------CA------------------------A--A----------------------A-------------AG---A--C------T-----------...----G-..... 7255
D.ZA.90.R1 -----------------------------T--A---------------G------------------------G---------------A--A----------------------A-------------A-------C---G-CC--GAA------...------..... 7429
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------C----G-----------------T--A---------------G-------------------------------G--------A-----------C-----------------C---------AA------------CT-----------...------..... 7138
F1.AR.02.ARE933 ---A-------G-----------------T--A---------------C------------------------G---------------A---C-------C-----------------C---------A-------C-----CT-----------...------..... 7345
F1.BE.93.VI850 -----------G-----------------T--A---------------G----------------------------------------A-----C-----C-----------------C---------AA------C-----CT-----------...------..... 7352
F1.BR.07.07BR844 -----------G-----------------T--A---------------G-----------------------C-----------T----A---C-C-------------------G---C---------AA-------------T-----------...------..... 7844
F1.CY.08.CY222 -----------G-----------------T--A---------------G----------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AAC-----------CT-----------...----G-..... 7241
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---A-------G-----------------T--A---------------G----------A-----------------------------A---C-------C-----------------C--T------AG------------CA-----------...------..... 7383
F1.FI.93.FIN9363 ---A-------G-----------------T--A---------------G----------------------------------------A---C-------A-----------------C---------AA------C-----CT-----------...------..... 7371
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------G-----------------T--A---------------G----T-----A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AAC-----------CA-----------...------..... 7242
F1.RO.96.BCI_R07 -----------G-----------------T--A-----------C---G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------...------..... 8129
F1.RU.08.D88_845 ---A-------G-----------------T--A---------------G----------A------------C---------G------A-----------A---------------T-C---------AA------C-----CT-----------...------..... 7561
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---A-------G-----------------T--A-----------G---C----------A-------T---------C-----------A---C-------C-----------------C---------AG------C------T-----------...------..... 7396
F2.CM.97.CM53657 -----------G-----------------T--A-----------G--------------------------------C-----------A-----------A-----------------C---------AA------C------T-----------...------..... 7246
G.BE.96.DRCBL -----------------------------T--A-------G-------G--------C-------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CA-----------...------..... 8014
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------------------------T--A---------------G----------A-----------------------------A--A--C-----C-----------------C---C-----AA------C-----CA----C------...------..... 7438
G.CN.08.GX_2084_08 -----------------------------T--A---------------G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CA-----------...------..... 7308
G.CU.99.Cu74 -----------------------------T--A---------------G----------A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----C------------...------..... 7694
G.ES.09.X2634_2 ---A-------------------------T--A---------------G--------C---------------G---------------A-----------C-----------G-----C---------AA------C------A-----------...------..... 7552
G.GH.03.03GH175G ---A-------------------------T--A---------------G----A-------------------G---------------A-----------C-----------------C---------AA---A--C-----CA-----------...------..... 8121
G.KE.93.HH8793_12_1 -----------G-----------------T--A---------------G--------C-A-----------G-G---------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----C------------...------..... 7445
G.NG.09.09NG_SC62 -----AC----------------------T------------------G--------A-------------------------------A-----------C-----------G--T--C---------AA------C-----C-T----------...----G-..... 7254
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B.FR.83.HXB2 CATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT...AATAAA..... 8075
Env _H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I__K__Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R__Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S__G__K__L__I__C__T__T__A__V__P__W__N__A__S__W__S__.__N__K__.__.
G.PT.x.PT3306 -----------------------------T--A---------------G----A---C---------------G-----------C---A-----------C-----------G-----C---------AA------C------A-----------...-----G..... 8051
G.SE.93.SE6165_G6165 -----------------------------T--A---------------C----------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----C-T----------...------..... 7493
H.BE.93.VI991 ---A-------G-----G--------T--T--A--A------------G----A-----------------------------------------------C-----------------C---------AA------------CT-----------...------..... 7474
H.BE.93.VI997 --CA-------G-----G--------TG-T--A---------------G----A-----------------------------------------------------------------C---------AA------------CT---C-------...------..... 7389
H.CF.90.056 ---A-------G-----G-----------T--A---------------G----C-------------------G---------------------------C-----------------C---------AA------------CT-----------...------..... 7394
H.GB.00.00GBAC4001 ---A-------G-----G--------TG-R--A---------------G----A--------------------------------------R--------C-----------------C---------AA------------CT-----------...------..... 7583
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------AG------T-----------T---------------------T-------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------...------..... 7278
J.CM.04.04CMU11421 ---------A-G-----T-----------T------------------G--T-------------------------------------A--A--------------------------C---------A-------------CA---C-------...----G-..... 7601
J.SE.93.SE9280_7887 ---------A-------T-----------T------------------G----------------------------------A-----A-----------C-----------------C---------AA------C------------------...------..... 7382
J.SE.94.SE9173_7022 ---------A-G-----T-----------T------------------G----------------------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C------------------...------..... 7389
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --AA----A--G--T--G-----------T--A-------G-------G----------A--G----------G---------------A--A--------C--------------T--C---------AA------C-----CT----C------...------..... 7258
K.CM.96.96CM_MP535 --------A--G-----G-----------T--A-------G------------------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT----C------...------..... 7235
01_AE.AF.07.569M ---A-------------------------T--A---------------G--------------------------------A--T----A--AC-------C------------A----------------------C-----CT-C-C-------...------..... 7266
01_AE.CN.09.1119 ---A--C----------------------T--A---------------G--------------------------------A--T----A--AC-------C--------C---A----C-----------------C-----CT-CTCG------...------..... 7297
01_AE.HK.04.HK001 ---A-------------------------T--A---------------G--------------------------------AG-T----A--AC-------C--------G--GA----C-----------------C-----CAAC-C-------...------..... 7436
01_AE.JP.x.DR0492 -----------------------------T--A---------------G-------------------------T------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------...------..... 8095
01_AE.TH.04.BKM -----------------------------T--A---------------G--------------------------------A-------A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------...------..... 8063
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---A-------------------------T--A---------------G-----------------------C--------A-------A--AC-------C------------AC---C-----------------C-----CT-C-C-------...----G-..... 7508
01_AE.TH.90.CM240 -----------------------------T--A---------------G--------------------------------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------...----G-..... 7628
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------------------------T--A---------------G-------------------------A------AC-T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-CTC-------...------..... 7345
02_AG.CM.08.DE00208CM001 --C------A-------------------T--A---------------G-------CC---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------A-------C-----CT----C------...------..... 7506
02_AG.ES.06.P1261 ---------A-------------------T--A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------A-------C-----CT-----------...----G-..... 7513
02_AG.FR.91.DJ263 ---------A-------G-----------T--A---------------G--------C-------T-------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA---A--C-----CT-----------...------..... 7450
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------A-------------------T--A---------------G--------C-----G---------G---------------A--A--------C-----------------C---------A----A--C-----CT-----------...------..... 8116
02_AG.LR.x.POC44951 ---------AG------------------T--A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA---A--C------A-----------...------..... 8046
02_AG.NG.x.IBNG ---------A-------G-----------T--A---------------G--------C---------------GA--------------A--A--------C-----------------C---------A----A--C-----CT----C------...------..... 7581
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---T-----A-------G-----------T--A--------A------G--------C-------------------------------A--A--------C-----------------C---------A----A--------CT-----------AAT------..... 7280
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------A-------G-----------T--A---------------G--------C-A-----------------------------A--A--------C-----------------C---------A----A--C-----CT-----------...------..... 7260
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --CA-----A-------G-----------T--A---------------G----------------G-----------------------A--A--------------------------C---------AA------C-----CT-----------...------..... 7265
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------------------------G---G-------------G---------------------------------------------------------------------------------A-----------...------..... 7252
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------AG------G-----------T--A---------------G--------C-------C-----------------------A--A--------C-----------------C---------AA---A--------CT-----------...------..... 7445
05_DF.BE.x.VI1310 -----------G--------------T--T--A---------------G----------------------------------------A---C-------CA------------A---C---T-----AG------C-----CT-----------...------..... 7481
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------------------------T--A--------------------------------------------------------A--A--------C-----------------C--TC-----AA-----TC-----CA-----------...------..... 8123
07_BC.CN.98.98CN009 -----------------G-----------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C---------...--C---..... 7397
08_BC.CN.06.nx2 ---A-------------G-----------T--------A---A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-----------...--C---..... 8031
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------AA-------G-----------T--A---------------G----------------G-----------------------A--A--------C-----------G-----C---------AA------C-----CT-----------...------..... 7247
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------------------T--A---------------G-------------G--C-----------------------A--A--------A----------G--A-------------AA------C-----CT----C------...------..... 7427
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------A-------T-----------T--A---------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----C-T----------...------..... 7474
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------G-----------------T--A---------------G----------------------------------------A---C-------C-----------------C---G-----AA------C-----CT-----------...------..... 8040
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------A-------G-----------T--A--------A---------------A-A-----------------------------A--A--------A-----------------C---------AA------------CT----C------...------..... 7500
14_BG.ES.05.X1870 ---A-------------------------A------------------G--------A--------------C---------G---------A------------------------------------AA------------C------------...------..... 7557
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------------------------------------------G----------------------------------------------------------------------C------------------------------------...------..... 7447
16_A2D.KR.97.97KR004 ---A-----AG------G-----------T--A---------------G-----------------------C-------------------A--------C-----------------C--------CTT------C-----CT-----------...----GG..... 7441
17_BF.AR.99.ARMA038 ---A-------G-----------------T--A---------------G----------------------------C--G------A----A---------------------------------------------------A-----------...------..... 7264
18_cpx.CU.99.CU76 ---A-----A-------G-----------T--A---------------G----A-----------------------------------A--A--------C-----------------C---C-------G-----------CT-----------...------..... 7383
19_cpx.CU.99.CU7 --G------AG------C-----------T--A---------------G--------C----------T--------------------A--A--------C-----------------C---------A-------C-----CT----------C...----C-..... 7141
20_BG.CU.99.Cu103 -----------------------------T--A---------------G----------A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----CA-----------...------..... 7509
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------------------T--A---------------G-TT-------------------------------------A--A--G-------------------A------T-------A------C-----CT-----------...------..... 7267
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --CA-----A-------------------T--A---------------G--------------------------------------T-A--A--------C-----------------C--------CA-------C-----CT-----------...--C---..... 7242
23_BG.CU.03.CB118 -----------------------------T--A---------------G--------C-A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------------C------------...------..... 7503
24_BG.ES.08.X2456_2 ------C----------------------T--A---------------G----------A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AAC-----C-----CT-----------...------..... 7526
25_cpx.CM.02.1918LE -----------------------------T--A---------------G----------------------------------------A--A--------C-----------------C---------AA-------------A-----------...------..... 7274
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---A-----A-G-----------------T--A---------------G-------------------------------G--------A-----------C--------G---A----C---------AA------------CA-----------...------..... 8063
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---A-------------------------T--A---------------G-------------------------A---------T----A--A--------C------------A----C-----------------C-----CT-----------...------..... 8074
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------------------------------G--------------A-----------------------------A-----------------------------C---------AA-------------T-----------...------..... 7476
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------------------------------------G----------------C-------G---------------A--A--------A------------------------------------------------------...------..... 7520
31_BC.BR.04.04BR142 ---A-------------G-----------T------------A-----G--------A-C-----------------A-----------A-----------C-----------------C--------CAA-------------T-----------...------..... 7525
32_06A1.EE.01.EE0369 ---T-------------------------T--A---------------G-------GT----R------G-------------------A--A--------A---A-------------C---C-----AA------C-------A----------...------..... 7701
33_01B.ID.07.JKT189_C ---A-------------------------A--A-----------G---G-------------------------A------A--T----A--AC-------C------------AC---C-----------------------CT-C-C-------...----G-..... 7367
34_01B.TH.99.OUR2478P -----------------------------T--A---------------------------------------------------T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C------C...----G-..... 7241
35_AD.AF.07.169H ---A-----AG------G-----------T--A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------A-------------CT----------C...------..... 7257
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------A-------G-----------T--A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------...------..... 7272
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------A-------G-----------T--A---------------G----A---C-------------------------------A--A--------C-----------------C---CA----A-C-----A-----CT----------C...------..... 7257
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---A-------G-----------------T--A-----------R---G----------------------------------------------------------------------C---------A--------------A-----------...------..... 7471
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------G-----------------T--A---------------C------------------T------A--------------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------...------..... 7525
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---A-------G-----------------T--A---------------G----A-----------------------------------A---C-------C-----------------C---------AA-------------AT----------...------..... 7572
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --C---------------------------------------------G-----------------------C----------------A---C-------C-----------G-----C---------AA------------CT-----------...------..... 7537
43_02G.SA.03.J11223 -----------------------------T--A---------------G----------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------------CA-----------...------..... 7558
44_BF.CL.00.CH80 ---A-------G-----------------T--A---------------G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------...-----G..... 7490
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------A-G-----G-----------T--A---------------G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------A-------C-----CT-----------...------..... 8034
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------G-----------------T--A--A-----------------------------------------------------A---C-------C-----------------C---------AA------------CT-----------...-----G..... 7451
47_BF.ES.08.P1942 ---A--------------------------------------------G-----------------------------------A--A--------------------------TA---C------------------------A----C------...------..... 7492
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---A----------------T-----------A--------A------G--------------------------------AC-T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-C-C----G--...------..... 7295
49_cpx.GM.03.N26677 ---A-----A-G-----T-----------T------------------G----T------------------C----------------A--A--------C------------T----C---------T-A-----C-----CT-----------...------..... 7502
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---A--C----------------------T------------------G-------------------------A--------------A---------------------------------------AA-------------------------...------..... 7266
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---A--C----------------------T--A---------------G-------------------------A------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------------CT-C-C-------...------..... 7404
53_01B.MY.11.11FIR164 ---A-------------G-----------T--A---------------G--------------------------------A--T----AA-CC-------C--------G---A----C-----------------C-----CT-C-C-------...------..... 7391
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------------------T--A---------------G-------------------------A------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------...------..... 7483
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------------------------T--A---------------C----A--------------------A------A--T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-C-C-------...------..... 7397
O.BE.87.ANT70 --AT--C--AGG--AT-TR-A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TA---C--A----G--A-----AA-CC-A-----C--TAAA-----G--AG-C---TA---AT-A--AAAA------AGA-CA----TA...GGA--C..... 8128
O.CM.91.MVP5180 --CT--C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA--C--A----G--A-G---AAACC-A-----C--TAAA--------A--C--TTA---AT-A--AAAA-----CA-ATCA---TCA...GGA-G-..... 8145
O.CM.98.98CMA104 --A---C--A-G--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA-----T--A--C---TA---AT-A--AAAA-----CAA--CA---G-C...GGAG-T..... 7623
O.FR.92.VAU --CT--C--AGG--AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A----ATAACC-G-----C---AAGAAT-G---A--C---TA---AT-A--AAAG------AAA-CA---G-AGGAG----T..... 7694
O.SN.99.99SE_MP1299 --AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A-C--G--A-----AAACC-A-----C--TAAG-----G--A--C---TA---AT-A--AAAA-----CA-G-CA----CA...---TGC..... 8178
O.US.10.LTNP --CT--C--AGG--GT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A---TCC-TAA--C--A----G--A-----AAACC-G-----C--TAAA-----G-AAG-C--TTA---AT-A--AAAA-------ACTCA----CA...GGA--T..... 8052
O.US.97.97US08692A --CT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A----G--A-----AAACTCA-----C--TAAA----GG--AG-C--TTA---AT-A--AATA-----CA-ATCAGAAT-GAAAGGA--T..... 7618
N.CM.02.DJO0131 ---T-----------T--A----------T--A-------GT----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C------C...-----T..... 7499
N.CM.04.04CM_1015_04 --AT-----------T--A----------T--A--------A----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C------C...---C-T..... 7477
N.CM.06.U14842 ---T-----------T--A----------T--A-------GA----A-G----T---A-A-----------T--------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C-------...-G---T..... 7545
N.CM.95.YBF30 ---T-----------T--A----------T--A-------------A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACA--A---TAT--CA---------------AG-C------C...--C--T..... 7623
N.CM.97.YBF106 ---T-----------T--A----------T--A-------GA----A-G----T--GA-A-----------T-GA-----G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------A--CY-----C...-G---T..... 7578
N.FR.11.N1_FR_2011 ---------------T-------------T--A-------------A-G----T---A-A-----------C-GA-----G--AA----A--TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA-------------C-AG-C------C...-----T..... 7405
P.CM.06.U14788 G-AT--C--AG----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC--TT---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--A-AR-A--TTAT---AA------A------AG--CC----CC...--C---..... 7624
P.FR.09.RBF168 G-AT--C--AG----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC---T---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--ACAG-A--TTAT---AA------A------AGG--C----CC...--C---..... 8164
CPZ.CD.06.BF1167 ---T-------G---T-G--G--------A--A--------A--C---C-G--A--A-----G-A--------GA-----------------TC-A-----A--TG--AAC---T-G--C--TCAT-G-T-AT-AGAA------AGCTC----TTA...--C---ACCCT 8205
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----------G--TT-T--------A-----A-----------G---G-T--T-----------G-------G------G--A-----A--TC-A-----C--TA-A------ACT-----TC----------A-GC-----CAAG-CA---G-A...----TT..... 7584
CPZ.GA.88.GAB1 --C--A--------AT--A-------AG-A--A--A--A--A--C---T-G--T-----A-----G-----GC-------G---A-T-----CC-G-----C-----------GGCTG-C--TTAT--CA-G-----------CAACTC----CC-GGG-GC--T..... 8115
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---T-------G--T--T--A------G----A--------A--C---C-G--T--AA----G-AG---A-C-GA--C---------T-AA-TG-------A--TG-CAAC---T-GG-G--TCAT-G-A-----GTA-------AC-C----GC-...GC--GGAAACC 7700
CPZ.US.85.US_Marilyn ---T-A--------AT----T--------T--A-----T--A--C---G-A--T-----------------T--------G---A----A--TC-G-----C-----A------ACA-----TTAT--CA---------------A--CC------...--C--C..... 8080
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B.FR.83.HXB2 ......................TCT...CTG.........GAACAGATTTGGAATCACACGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAAT 8211
Env __.__.__.__.__.__.__.__S__.__L__.__.__.__E__Q__I__W__N__H__T__T__W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__N__Q__Q__E__K__N__E__Q__E__L__L__E__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ......................AAC...AA-.........AGTG----A---G-CA-A-T-------C--C-A-----T-AG-------G------T---CAAA-----T-TAATC----------------G-C------G----TA-------------------C-- 7449
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ......................---...-A-.........---G-C--A---GG-A---T-------T-AC-A-----G-A--------G----------TC-A-----T-TGAGC--C----------A--G--------G-----------------C-------C-- 7402
A1.ES.06.X2110 ......................--C...TAT.........--CG----A-----AA---T-------C--C-A-----T-A----G-Y-G--G---T---GA-CA----T-TAATC--------A-------G--------G----TA-----------C-------C-- 7449
A1.IT.02.60000 ......................---...-AT.........--TG-T--A------A--CT----------C-A---R---A--------------------A-A-----T-TAATC--------C-----N---G------G-----------------T-------C-- 8231
A1.KE.06.06KECst_001 ......................---...-A-.........---G----A---G--A---T-------T--C-A-----T-A-------G----C--T---CAA--C---T-TGA-C--C----G--------G--T-----G-----------------CC------C-- 7462
A1.RU.11.11RU6950 ......................---...-G-.........C-GG----A---G--A---T----------C-A-------AG---G--TT-----------ATC-----T-TGAGC-GC----------------------G-----------------T-------C-- 7738
A1.RW.07.pR463F ......................---...TAT.........AGTG----A---G--AG--T-------C--C-A-----T-A---------------------TA-----T-TAG-C-------------A--G--------------A-----------C-------C-- 8217
A1.SE.95.SE8538 ......................--C...-A-.........AGTG----A---G-CA---T-------C--C-A-----T-A--------G----------CAGAC----T-TAGGC----------------G--------G-----------------C-----A-C-- 7428
A1.TZ.01.A341 ......................---...TAC.........--TG-C--A---C-GA---T-------C--C-A-----T-AG-------G----------GA-A-----T-TAG-C-------------A-----------G-----------G-----C-------C-- 7385
A1.UA.01.01UADN139 ......................---...-AT.........--TG----A------A---T----------C-A-------AG---G---T-----------A-A-----T-TGGTC--------A----------------G-----------------T-------C-- 7407
A1.UG.07.p191845 ......................A--...A--.........AGTG-A--A---G-CA---T-------C--C-A-----T-A--------G-----------A-A-----T-TAATC----------------G--------------------------C-------C-- 8310
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ......................--C...TAT.........--TG-C--A---G--A---T----------C-A-----A-AG------GG----------GAA------T-TAGTC--C-------------GGT------G-------------------------C-- 7666
A2.CD.97.97CDKTB48 ......................A--...-A-.........--G-----------AA---T-------T--C-A-----T-AG-------G--C-------GA-A-----T-TATGC--C----G--------G--------G-----------------C-------C-- 7521
A2.CM.01.01CM_1445MV ......................AA-...-A-.........AGT---------G-CA---T-------T----------T-A---G----G----------GAAAC----T--AAAC--C-------C-----G--------G-----------------CG------C-- 7416
A2.CY.94.94CY017_41 ......................---...-A-.........--TG--------G-CA---T-------T--C-A-----T-A--------G-----------A-A-----T-TAGG---C----------------------G-----------G-----C-------C-- 7583
B.AR.04.04AR143170 ......................---...T-A.........A--GGA------G-CA---T------------------G---------G-----------GA-------T--A-----C-------------G-----A------------------------------- 7387
B.AU.04.PS1038_Day174 ......................W-C...-A-.........R--G--------G-AA---T----------C-R-----A---------G-----------GAAG-----T--A-----C----GAM------G-T---A--------------------C-----R---- 7421
B.BO.09.DEMB09BO001 ......................---...T-A.........--TT-T---------A-T-T------------A-----A---------G-----C------A--AC---T--A-----------A--G----------A--------------------------A---- 7570
B.BR.06.06BR1119 ......................---...T--.........-GGG-A------G--A---T---T------C-------A-A-------G----A-------A--C----T--AA----C-------T--------------------------------C-------C-- 7642
B.CA.07.502_1191_03 ......................---...---.........--TG----------AA---T----------C-------A-A-------G-----------GA-A-----T--A-----C-----A--------------------------------------------- 7658
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ......................---...---.........--CAGA---------A---T---A--------------------G------------------------T----------------------G-----A--G-----------------T---------- 7427
B.CN.10.DEMB10CN002 ......................---...---.........A-TG-C--------CA---T----------C-------G-A-------G-------T---G--------T------------------------T---A--------A-------T----------A--- 7587
B.CO.01.PCM001 ......................---...--A.........--TAT----------A---T------------C-----A-A-------G-----------G--------T-TA-------------------G-----A--G------------A--------------- 7394
B.CU.99.Cu19 ......................---...--A.........--TA-A---------A---T----------C-------A-A-------G--------------A-----T-TAA------------------G------------------------------------- 7778
B.CY.09.CY266 ......................---...---.........AGTGCA---------A---T------------------T-A---G---------------CAAA-----T--AA----------C----A--G-C---A--------------------------A---C 7427
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ......................---...T--.........--TAT----------A-T-T----------C-------A-----------------T---G--------T--AA------------------G-----A----------------T---------A---C 7499
B.DK.07.PMVL_011 ......................AA-...--A.........ACT---------G--A---T----------C-------A-A-------G-----------TCA------T-------GC-------------------A------C----------------------G- 7644
B.DO.05.05DO_160884 ......................---...AG-.........--TT-C------G-AA---T------------A-----A-A-------G-T---------GAAA-----T--CAA---------AT------G-----------------------------G------- 7379
B.ES.09.P2149_3 ......................---...-AA.........AGTG-C---------A---T------------------A---------G--------------------T--A-T---------A-------G-T---------G--A------------------C--- 7633
B.FR.08.DEMB08FR002 ......................---...G-A.........--C--A------G--A---T---T------C-A-----A---------G-------T---G-AG-----T--AGA---C-------------G--------------------------G-----A---- 7626
B.GE.03.03GEMZ004 ......................---...---.........--TAT-------GG-A---T----------C-------A-A-------G-------T---GA-------T--------C-------C-----G-T---A-----C--A------A----G---------- 7412
B.HT.05.05HT_129389 ......................---...--A.........--TT-T------C-GA---T----------C-------A----------G----------G--------T--AG--------------------T---------C---------------------C--- 7435
B.JM.05.05JM_KJ108 ......................---...G--.........--TAGA------GGGA---T------------------A---------G-----------GA-C-----T-TAA----C--ATG--------G---------------------A----------A---- 7412
B.JP.05.DR6538 ......................---...---.........-G-G-C--C---G--A---T---A------C-------A---------G------------A-------T--A-----C-------------------A------------------------C-A---- 8244
B.KR.07.07KYY4 ......................---...-A-.........--TG-A--C---G-GA---T------------------T---------------------CAG--G---T--A----GC------C------G-T------------------G--G------------- 7873
B.NL.00.671_00T36 ......................---...---.........--T---------G-GA---T----------C-------G---------G-------------T------T--A-TC----------C-----G--A--A----------------------------C-- 7772
B.PE.07.502_2649_wg8 ......................---...---.........--T--A---------A---T------------------A-A-------G-----------G--A-----T-TAA------------------G-C---A----------------T----------A--- 7653
B.PY.03.03PY_PSP0115 ......................---...A--.........---T-T------C-AA---T---A------C-------A---------G-----------GA-A-----T--AAT-----------------G-----A--------------------T-------C-- 7406
B.RU.11.11RU21n ......................---...--A.........--TG-C---------A----------------------A---------G-T---------GAGG-----T--AGT-----A---C--A----------A----------------------------C-- 7739
B.TH.07.AA040a_WG11 ......................---...T--.........--TA-----------A---T---T--------------A-----G----------------AAGA----T--A-------------------------A----------------T-------------- 7544
B.TT.01.01TT_CRC50069 ......................---...---.........AGTA-T------G-GA---T------------------T----------------------A-------T--A-----C----G--------G--------------------------------A---- 7442
B.TW.94.TWCYS_LM49 ......................A--...TAT.........--TG-----------A---T----------C-------A---------G-----------GA-CAC---T--AA----C-----A----------------G--------------G--C-----A---- 8182
B.UA.01.01UAKV167 ......................A--...---.........A-G---------G--A---T------------------G---------------------GA-A-----T--AAT---------C----A--------A------------------------------- 7475
B.US.11.ES38 ......................A--...---.........-GGG--------G--A---T---------AC-------A-A-------G-----------GA-A-----T--AGT---C--------G------C---------C-TA---------------------- 8163
B.UY.02.02UY_TSU1290 ......................---...---.........--TA-C------GG-A---T-----------------------------------------AT------T-TAA------------------G-----A--------------------C-------C-- 7445
B.VE.10.DEMB10VE001 ......................A--...A-A.........-G-G-A---------A---T-------CA-C-------A-A---G---G-------T---GAA------T--AG----C-----ACT------------------CTA-----------------AA--- 7592
B.YE.02.02YE507 ......................---...---.........--T--T------C-AA---T---A------C-------A---------G-T---------G-A------T--A-----C----G--------------A----------------------------C-- 7442
C.AR.01.ARG4006 ......................---...--A.........--TA-T------G--A---T---A------C-------T-----------T---------GA-AC----T--AGG--GC----------------------G--GC-A------A----T-----A-C-- 7402
C.BR.07.DEMC07BR003 ......................---...-AA.........C-GG--------G--A---T----------C-------T-----------T---------GA-AC----T--AGG--GC----------------------G--------------G--T-----A-C-- 7633
C.BW.00.00BW07621 ......................---...GAA.........-G-G-T---------A---T----------C-------T----------GT--C-------A-AC----T--AGG--GC-----A-C-------T------G---C-A------A-G--T---C-A-C-- 7546
C.CN.98.YNRL9840 ......................---...-AA.........--TG-T------GG-A---T----------C-------T----------GT---------GA-AC----T--AGG--GC----------------------G---G-A------A----T-----A-C-- 7412
C.CY.09.CY260 ......................---...AAA.........--T---------G-CA---T----------C-------T-A--------G----------GA-AC----T--AGG--GC----------A-----------G-----A-----------T---C-A-C-- 7446
C.ES.07.X2118_2 ......................---...AAA.........AC-G-T------G--A---T----------C-------T---------------------GA-AY----T--CAA--GC---------------C------G---C-A------A----T-----A-C-- 7596
C.ET.02.02ET_288 ......................---...-AA.........--GG--------G-AA---T----------C-------T--------C-G------T------AC----T--AGG--GC------TC--A-----------G--G--A--------G--T---C---C-- 7416
C.GE.03.03GEMZ033 ......................---...-A-.........AC-G-T------G-AA---T----------C-------T----------GT---------G-AAC----T--CAA--GC----G--TG------G------G--G--A------A-G--T-----A-C-- 7418
C.IL.98.98IS002 ......................---...-AA.........-CGG--------G--A---T---T------C-------T----------GT---------GA-A-----T--AGG--GC------TC--A-----------G---G-A------A----T---C-A-C-- 7539
C.IN.03.D24 ......................---...--A.........--TG-T------G-AA---T----------C-------T-A---------T---------G--C-----T--AGT---C-----A---------T------G---C-A------A----T-----A-C-- 8282
C.KE.00.KER2010 ......................---...-AA.........AC-G-T--C------A--CT----------C-------T-A---------T---------GA-AC----T--AGG---C-------------G-G------G----GA------A----T-----A-C-- 7400
C.MM.99.mIDU101_3 ......................---...-AA.........---G----------CA---T------------------T-A---------T---------GA-AC----T--AGG--GC-------C--------------G----GA------A----T-----A-C-- 7570
C.MW.93.93MW_965 ......................A--...TAC.........A-TG-T------G--A---T----------C-------T----------GT---------GA-AC----T--AGG--GC-------C--------------G----GA------A----T---C-A-C-- 7386
C.SN.90.90SE_364 ......................---...--A.........--GG-T------G--A---T---T------C-------T-----------T------------A-----T--AG---GC----------------------G--G--A------A----T---C-A-C-- 7356
C.SO.89.89SM_145 ......................A--...-AA.........---G-A------G-AA--CT----------C-A-----T-A--------GT---------GA-AC----T--AGG--GC------TC--------------G-----A------A----T-----A-C-- 7437
C.TZ.02.CO178 ......................---...-AA.........AC-G-A------GG-A---T----------C-------T----------GT-----------TGCC---T--AGA--GC-------C-------T------G--GG-A------A----T-----A-C-- 7415
C.US.98.98US_MSC3018 ......................---...-AA.........---G-T------GGGA---T----------C-------T-----------T---------G--AC----T--AGG--GC----------A-----------G-----A-----GA----T-----A-C-- 7334
C.UY.01.TRA3011 ......................---...GAA.........--GG-T---------A--CT----------C-------T-A--------GT------------AC----T--AGGC-GC-------C-----G--------G--G--A------A-G--T-----A-C-- 7388
C.YE.02.02YE511 ......................---...-AA.........-GGG-T------G--A---T---T------C-------T----------GT---------G-AA-----T--AAG--GC----------------------G---G-A------A----TC--C-A-C-- 7403
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ......................---...--T.........--TG-T--------GA---T----------C-------T-----------------T---TA-AC----T--AGG--GC---------------C------G---C-A------A-G--T-----A-C-- 7543
C.ZM.02.02ZM108 ......................---...-AA.........--GG--------G-CA---T----------C-A-----T-A----G---GT------T--GA-AC----T--AAG--GC------CC--------------G--GC-A------A----TC--C-A-C-- 8248
D.CD.83.ELI ......................---...--A.........A-TG--------C-GA---T------------------A---------G-----------G--------T-TAG---------G--------G-C-------------------A-------G------- 7747
D.CM.10.DEMD10CM009 ......................---...--A.........A-TG-T------GGGA---T----------C-A-----G---------G----G------G-GG-----T--AA------------C-------T------------A------A-G--------A---- 7549
D.CY.06.CY163 ......................---...T-A.........A-TG-A------G--A---T----------C-A-----G---------G-A---------G-TG-----T--A-----C--------------CT-----------GA------A----C-----A---- 7424
D.KE.97.ML415_2 ......................---...-AA.........--GG-----------A---T----------C-------A---------G-----------GAT------T--A-----------A--------------------C----------C---C-T---A--- 7683
D.KR.04.04KBH8 ......................---...G-A.........--TACA------G--A---T----------C-------A---------G-----------G--A-----T-TGA----C----------A------------------------A----C--G------- 8124
D.SN.90.SE365 ......................---...--A.........ACTG--------C-AA---T------------------A---------G-----------G--------T-TAG---------G----------C--------------------------------C-- 8209
D.TD.99.MN011 ......................---...--A.........A-TG-T------C-AA---T----------C-A-----A-A------AG-A---------G-TG-----T--AA---------------A----T---------G--A------A----------A---- 7401
D.TZ.01.A280 ......................--C...T-A.........--TG-C---------A---T------------------A-A-------G-----------G-AG-----T--AG-------------------GT-------------------A-----C--------- 7399
D.UG.08.p191859 ......................---...--A.........--TT-C---------A---T------------------A-AG------G-----------G-GG-----T--AG-------------------CT-----------G-------A-G--CC--------- 8219
D.YE.02.02YE516 ......................---...--A.........--TGCT------C-GA---T---A--------A-----A-A-------G-T---------G-T------T--G-----C----------A----T---------C--A------A----------A---- 7391
D.ZA.90.R1 ......................A--...TAC.........--TG--------GGGA---T------------------A---------G-----------G-A-AC---T--A----------------A--GGT-------------------A-------G------- 7565
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ......................---...-A-.........--GG--------GGAA-T-T------------A-----A-A---G----G-------T-----AC----T--AGA---------C----A--G--------G----TA------A------------C-- 7274
F1.AR.02.ARE933 ......................A--...-A-.........A-GG--------G-AA---T------------------A-AG--G----G-------T---ATGA----T--AGG-----------GG----G--------G-----------------------A-C-- 7481
F1.BE.93.VI850 ......................---...-A-.........---G-----------A---T------------------A-AG--G----G-------T---A-A-----T--AAA--G--------G--A-----------G-------------------------C-- 7488
F1.BR.07.07BR844 ......................---...TAT.........--GACA------G-CA---T------------------A----------G-------T--G-TGA----T--AGG-------C---------G--------G--------------G----------C-- 7980
F1.CY.08.CY222 ......................---...-A-.........--GG-C--------AA---T------------T-----A-A---G---G-----------GA-AC----T--AGG---C-----C-------G-----A--G---C--------A--------C---C-- 7377
F1.ES.11.DEMF110ES001 ......................---...---.........--C---------G-CA---T----------C-------A-A---G----G-------T---ATGA----T--AGG--------CC-------G--------G--------------------G----C-- 7519
F1.FI.93.FIN9363 ......................---...-A-.........--TG-----------A---T----------C-------A-A---G----G-------T---AAAC----T--ATG---------A-------G-G------G---CG---------------G------- 7507
F1.FR.96.96FR_MP411 ......................---...-AT.........--TG----------CA---T----------C-------A-A---G------------T---A-AC----T--AGG-----------------G-----A--G-------------------------C-- 7378
F1.RO.96.BCI_R07 ......................--C...-A-.........--T---------G-CA---T------------A-------A---G----G-------T---A-A-----T--AA----C-----C---------T---A--G-----A-------------------CC- 8265
F1.RU.08.D88_845 ......................A--...TAT.........--TG-A--------CA---T----------C-------A-AG--G----G----C--T--GAAAC----T--AGG--GC-------------GTC------G--T-G-------A-G------------- 7697
F2.CM.10.DEMF210CM007 ......................---...TAT.........--GG-A------G-CA---T----------C-A-----A-A---G----G---------CGAAACC---T--AGT---------A-TG-A-----------G--------------G--C-------C-- 7532
F2.CM.97.CM53657 ......................---...-A-.........A-TG-A------G-GA---T----------C-------A-A---G--C-GT---------G--AC----T--AAA-----A---A-TG-A-----------G--------------G--C-------C-- 7382
G.BE.96.DRCBL ......................---...TAT.........A-TG--------G-GA---T---T-----A--A-----A--G------G-----------TA-CAC---T--AG-C-G------C---------T------G-----------------C-------C-- 8150
G.CM.10.DEMG10CM008 ......................GG-...TAT.........--TG----A---G-GA---T------------A--------G---G---G----------CAACA----T-TAGTC--------A----------------G-------------------------C-- 7574
G.CN.08.GX_2084_08 ......................---...TAT.........AGTG-T------G--A-A-T---------AC-A-----A--G---G-A-G----------CAACAT---T--AG------------------G--------G-----------------C---C---C-- 7444
G.CU.99.Cu74 ......................---...G-T.........--TG-A------GGAA---T---------A--A-----G--G------------------GCACA----T--AG------------------G--------G-----------------C-------C-- 7830
G.ES.09.X2634_2 ......................---...TAT.........--TG-C------G--A---T---A---G-AC-A-----A--G--------------T---CAACA----T--A-----C-------------G--T-----G-----------------C-------C-- 7688
G.GH.03.03GH175G ......................A--...TAT.........A-TG--------G--A---T---T-----AC-A-----A-AG-------------------AACA----T--AG-C----------------G--------G-------------------------C-- 8257
G.KE.93.HH8793_12_1 ......................A--...TAT.........A-TG-C------G--A---T---------AC-A--------G-------G----------CAACA----T--AG-C----------------G--------------A-----G-----C-----A-C-- 7581
G.NG.09.09NG_SC62 ......................---...TAT.........--T---------G--A---T---------AC-A--------G---G-C-GG---------CAGCA----T--A--C-----A-----G----G--------G-----------G-----C-------C-- 7390
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B.FR.83.HXB2 ......................TCT...CTG.........GAACAGATTTGGAATCACACGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAAT 8211
Env __.__.__.__.__.__.__.__S__.__L__.__.__.__E__Q__I__W__N__H__T__T__W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__N__Q__Q__E__K__N__E__Q__E__L__L__E__
G.PT.x.PT3306 ......................--A...-AT.........--TT-C--------GA--CTA------G-AC-A-----A--G-------G------T---CAAGA----T--AA-C--C------T-G------C------G---C-------------C------TC-- 8187
G.SE.93.SE6165_G6165 ......................---...TAT.........A-TG-A------G--A---T---T-----A--A-----A--G-----C------------TA-CA----T--AG-C--C----------A--G--------G-----------------C-------CC- 7629
H.BE.93.VI991 ......................---...---.........--TG-A------G-CA---T---T----------------A-C-----------------GATGA----T--AGA--GC------TC--------------G-----------------C-----A-C-- 7610
H.BE.93.VI997 ......................---...---.........-CTG-A------G-CA---T---T--------------T---C-----G-----------GAGG-----T--AGA--GC-----CTC-------C------G---C-------------T-----A-C-- 7525
H.CF.90.056 ......................--A...-A-.........AGTG-A--C---G-CA---T---T--------A-----T-A-C------G----------GAGGA----T--AGG--GC------TC-------C------G--------------G--C-----A-C-- 7530
H.GB.00.00GBAC4001 ......................--C...TAT.........RMTR-A------G-WA---T---T--------------A---C-----G-----------RMTGAR---T--ASG--GC-----ATC--A-----------G-----------------C-----ATC-Y 7719
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ......................--C...-AT.........--TG-----------A---T-------G-A--A-----A---------G-------------AA-----T--AATC-------G-T---A-----------G-----------------C---C---C-C 7414
J.CM.04.04CMU11421 ......................---...-AT.........--TG-C------GGAA---T---------AC-A-----G--G------------------G-AA-----T--A-TC-----------G-A-----------------A-------------------C-- 7737
J.SE.93.SE9280_7887 ......................---...TAT.........--GG-C------G-GA---T---------AC-A-----A--G------------------G-AA-----T--AGTC-----------G-A-----------G-----T------A----C-------C-- 7518
J.SE.94.SE9173_7022 ......................---...TAT.........--GG-C------G-GA---T---------AC-A-----A--G------------------G-AA-----T--AGTC-----------G-A-----------G----CT------A-G--C-------C-- 7525
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ......................---...-A-.........AGTG--------G-GA---T----------C-------A-AG--G----GT---C-T------AC----T-TAGG-----------G-------T---A--G-----------------C-------C-- 7394
K.CM.96.96CM_MP535 ......................---...TG-.........---G----------CA---T------------------A-A---G---GG-------T--GA-AC----T-TAAG--------------A----C------G-----------------T-------C-- 7371
01_AE.AF.07.569M ......................---...TAT.........---G-T--------CA--CT---A----CA--A-----G----------GT----------A-CA----T-TG-GC--C--AC------A--GG-------G--C-GA------ATG--T--G--AA--- 7402
01_AE.CN.09.1119 ......................---...TAT.........---G----------CA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC-A-------GG-------G--C-GA------A-G--TC--------C 7433
01_AE.HK.04.HK001 ......................---...TAT.........---G-A--------CA---T---A----CAC-A-----G----------G----------GA-CA----T-TG-TA--C--AC------------------G--C--A-----GA-G--T--G------- 7572
01_AE.JP.x.DR0492 ......................---...TAT.........---G----------CA---T---A---G-A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGA-A--C--AC---------G--------G--C---------A-G--G---------- 8231
01_AE.TH.04.BKM ......................---...TAT.........---G--------G-GA---T---A-----A--A-----G----------G-----------AACA----T-TGAGA--C--AC------------------G--T---------A-G--T--G--A---C 8199
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ......................---...T-T.........---G----------CA---T---A-----A--A-----G----------G----------CA-CAC---T-TGA-A--C--ATG-T------GG-------G----G-------A-G--TC-G--A---- 7644
01_AE.TH.90.CM240 ......................---...T-T.........---G----------CA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC---------G-----A--G--C-G-------A-G--T--G--A---- 7764
01_AE.VN.98.98VNND15 ......................---...T-T.........---G--------G-CA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TG-GA--C--AC---------G--------G--C---------A-G--T--G--A---- 7481
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ......................A--...TAT.........AGTG-C--A---G--A---T-------C--C-A-----T----------G----------GA-C-G---T-TGAGC-C------A-------G--------G-----------------CC-----TC-- 7642
02_AG.ES.06.P1261 ......................A--...TAT.........-GTG-C--A------A---T-------C--C-A-----T-A----G---G----------GA-A-----T-TGATC--------A-------G--------G------------A----C-------C-C 7649
02_AG.FR.91.DJ263 ......................A--...TAT.........A-TG-C--A---G--A---T-------C--C-A-----T-A----G---G----------GA-A-----T-TAATC----------------G--------G-----------------C-------C-- 7586
02_AG.GH.03.03GH181AG ......................AG-...TAC.........A-TA-C--A------A---T-------C-A--A-----T-A-------G-------T---GA-A-----T-TAATC--C----G---G-------------G-----T-----------C-------C-- 8252
02_AG.LR.x.POC44951 ......................A--...TAT.........C-TG-C--A---G-CA---T---A---C----A-----T-A--------G-----------A-AAG---T-TGAGC----------------G--------G-----------------C-------C-- 8182
02_AG.NG.x.IBNG ......................A--...T-T.........A-TG-C--A---G--A---T---------AC-A-----G-A--------G----------GA-A-----T-TAATC----------------G----G---G-----------------C--G----C-- 7717
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ......................A--...T-T.........A-GG-C--A---G--A---T-------C--C-A-----T-A--------GT---------GAAAA----T-TA-T------------G-------------G-----------------C-------C-- 7416
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ......................A--...TAT.........--TG-C--A---C-GA---T-------C--C-A-----T-A--------G-----------A-A-----T-TGATC-------------A--G--------G------------GC-A-T-----A-C-- 7396
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ......................---...-A-.........--TG-T--A-----AA-T-T-------C-AC-A-----T----------G----------GA-A-----T-TGGGC--C-------------G--------G-------------------------C-- 7401
03_AB.RU.97.KAL153_2 ......................C--...--A.........--TG-------A---A---T------------------A-----------T---------G-T------T--AAT-----A-----------G-----A---------------------A------C-- 7388
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ......................---...TAT.........A-TG-T--A---G-CA-T-T-------T--C-A-----T-A-------------------CAAA-----T-TGGG---C----------A--G--------G-----------G-----C-------CC- 7581
05_DF.BE.x.VI1310 ......................---...GA-.........-GGG--------G-CA---T------------------A-A---G----G-------T-----AC----T--AGG---------C-G-----G-T------G------------------------TC-- 7617
06_cpx.AU.96.BFP90 ......................A--...TAT.........--TG-A------GG-A---T---------A--A-----T--G------------------CAACA----T-----C--------CT--------CT-----G-----------------C-------C-- 8259
07_BC.CN.98.98CN009 ......................---...-AA.........-G-G--------G--A---T----------C-A-----T-A--------GT----------A-AC----T--AGG--GC---------------------------G-------A----TC----A-C-- 7533
08_BC.CN.06.nx2 ......................---...-AA.........---G----C------A---T---A------C-------T-AG--------T------T---A-AC----T-T-GG--GC-------------------A--G-----A------A----T-----A-C-- 8167
09_cpx.GH.96.96GH2911 ......................---...-AA.........C-TG-A--A---G-GA-T-T-------C----A-----T----------GT---------CAAC-G---T-TAGGC----A-----------G--T-----G-----------------C-------C-- 7383
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ......................---...--A.........-GGG-A------G--A---T------------------A--G------G-----------G-TC-C---T--AA--------------------T-------------------------C-----C--- 7563
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ......................--A...TAT.........A-TG--------G--A---T---------A--A-----A--G------------------CAAAC----T--AA-C--C----G-----A--G--------G-----------------C-------C-- 7610
12_BF.AR.99.ARMA159 ......................---...-A-.........--GG-A---------A---T----------C-------A-A---G----G-------T--CATGC----T--AGG-----------T-----G--------G-------------------------C-- 8176
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ......................---...-A-.........AGTG-A--A---G--A---T-------C--C-A-----T-A----G---G----------GAAA-G---T-TAGGC--C-------------G--------G-----------G-----C-------C-- 7636
14_BG.ES.05.X1870 ......................---...---.........--GG-T---------A---T------------------A---------G-----------G--------T--A-T---------C----A--G-------------G------G---------------- 7693
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ......................---...---.........A-TG--------G--A---T---T--------A-----A----------G-----------AAGA----T--A-----------C-------G-----A--G-----------------------A-C-- 7583
16_A2D.KR.97.97KR004 ......................A-C...-A-.........--TG-C--------CA---T-------T--C-A-----G---------G-----------G--AC---TT--AGGC--C----------A--G--------G------------A----C-------C-- 7577
17_BF.AR.99.ARMA038 ......................---...-A-.........--GG-----------A---T------------------A-A---G----G-------T--GAAGA----T--AGGC------G---G-----G--------G-------------------------C-- 7400
18_cpx.CU.99.CU76 ......................A--...TAC.........A-TG-C---------A---T-------T--C-A-----T-A--------G----------CAA------T-TA-AC----------------G--------G-----------------C-------C-- 7519
19_cpx.CU.99.CU7 ......................--C...TAT.........--KG-T--A-----CA-T-T---A---C-A--A-----T-A----------------C--CAGA-----T-TAATC----A-----------G--T-------------------------------C-- 7277
20_BG.CU.99.Cu103 ......................---...TAT.........A-TG-A------G-CA---T---------A--A-----G--G------------------CAACA----T--A--C----------------G--------G-----------------C-------C-- 7645
21_A2D.KE.99.KER2003 ......................---...--A.........--TG-C------C-GA---T----------C-------A--G------G-----------G--AA----T-TAG----C-------------G-T---------C---------A----------A---- 7403
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ......................---...-A-.........---G----A------A---T-------C-AC-A-----T-A--------GT---------GA-A-----T-TAGTC----------------G--------G-----------------C-------C-- 7378
23_BG.CU.03.CB118 ......................A--...--T.........---G-A------G-CA---T---T-----AC-A-----G--G------------------CA-CA----T--AA-C----------------GC-A-----G-------------G---C-------C-- 7639
24_BG.ES.08.X2456_2 ......................---...T-T.........A-TGCA------G-CA---T---------A--A-----G--G------------------CAACAT---T--AG-C-G-----------A--G--------G-----------------C-------C-- 7662
25_cpx.CM.02.1918LE ......................---...T-C.........A-TG--------G--A---T---------A--A-----G--G------G-------T---CAGCA----T-TAA-C--------CT------G--------G-----------------C-------C-- 7410
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ......................---...TG-.........A-TG-A------G-CA---T-------T--C-------T-A--------------------A-AC----T-TAATC-GC------TTG----G-----A--------------------C-------C-- 8199
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ......................---...TAT.........--GGCA--------CA-A-T---A-----A--A-----T----------GT----------AACA----T-TGAGC--C--AC---------GG-------G------------A-G--T--G----C-- 8210
28_BF.BR.99.BREPM12609 ......................---...---.........--G---------G--A---T----------C-------A-A-------G-----------GA-A-G---T--A-----------A--G----------A--------------------C------C--- 7612
29_BF.BR.01.BREPM16704 ......................AG-...-A-.........AGTG--------G--A---T------------------A---------GG----C-----C----C---T----A--GC--------------C--------------------------------C--- 7656
31_BC.BR.04.04BR142 ......................---...-AA.........-C-G-T------G--A---T----------C-------T-A--------GT---------G--A-----T--AGGA-GC-------C--A-----------G--G--A--------G--T-----A-C-- 7661
32_06A1.EE.01.EE0369 ......................A--...T-T.........---G-A---------A---T---------A--A-----A---------------------TCACAT---T--A--C-------------------T-----G---------------------C-A-C-- 7837
33_01B.ID.07.JKT189_C ......................---...TAT.........---G----------CA---T---A----CA--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC---------G--------G--C---------A----T--G------- 7503
34_01B.TH.99.OUR2478P ......................---...TAT.........---G-A--------CA---T---------AA-A-----G----------G----C-----G--CA----T-TCAGA--C--AC------A--G--------G--C----------GG--T--G--A---- 7377
35_AD.AF.07.169H ......................A-C...-A-.........A-TG----A-----CA---T-------T--C-A-----T-AG-------G--G--------A-AC----T--A-TC--C----------A--G--------G-----------------T------AC-- 7393
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ......................A--...TAT.........--TAGC--A---G-AA---T-------C--C-A-----T----------G----------CAGA-----T-TGAGC-------------A--G--------G----G------------C-------C-- 7408
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ......................---...--C.........A-TG-T--A---G-AA---T---T---C--C-A-----T-A-------G-A-----T---CAGA-----T-TAATC-------------------T-------------------------------CC- 7393
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ......................---...-AT.........--TG-A------G--A---T--------G-C-------A-A---G----G-------T--GAAGG----T--AGG------------G-A--G--------G------------A--------------- 7607
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ......................---...-A-.........--GG----C---GGGA---T---A--------------A-A---G----G-------T--GATCA----T--AGG--------GC-G--A--G--------G-------------------------C-- 7661
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ......................---...---.........--TG-C--------AA---T----------C-------G-AG------G-----------G--A-----T-TGG------------------G-----A--------------G---------------- 7708
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ......................A--...TAT.........C-GG-A------GG-A---T------------------A-AG--G--C---------T--CAAGA----T-TAGG-----------C-----G--------G-----------------------A-C-- 7673
43_02G.SA.03.J11223 ......................---...TAT.........--TG-R------GG-A---T---------AC-A-----A--G---G-CGG----------CAGCAC---T-TGATY-------------R-----------G-----A-----------R-------C-C 7694
44_BF.CL.00.CH80 ......................---...-A-.........--GG--------GGGA---T---------A--------A-----G----G-------T--GAAGA----T--AGG-----------------G--------G-----------------C-------C-- 7626
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ......................---...--T.........--TA----A---GG-A---T-------C-A--A-----T----------G----------CAGA-----T-TAGTC----------------G--------G-----------------C--------G- 8170
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ......................A--...-A-.........--T---------C-GA---T------------------A-A---GG---G--G----T---ATGAG---T-TAGG------AC------A----G------G-----------------T-------C-- 7587
47_BF.ES.08.P1942 ......................---...TAT.........--T-----------GA---T----------C-------A-A-------G-T-----------TGA----T--AG--------C-CT-------G------------------------------------ 7628
48_01B.MY.07.07MYKT021 ......................---...T--.........---G--------G--A---T---A----CAC-A-----G----------G------T----A-CA----T-TAGT---C--ACG--------G--------G--C-G-------A-G--CC----A---- 7431
49_cpx.GM.03.N26677 ......................---...TAT.........--GG-A------G-GA---T---A----G---A-----G-AG------G-------T---G-AC-----T--A-TC------G----G-A-----------G--T--------------C------TCT- 7638
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ......................A--...---.........--TT-T------G-GA---T----------C-------A-AG------G-----------G--C-----T--------C-----A-------G--------------A---------------------- 7402
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ......................---...-AT.........--TG--------G-CA-G-T---A-----AC-A-----G----------G----------GA-AA----T-TGAGC--C--AC---------G--------G--C-GA-----------G--G--A---- 7540
53_01B.MY.11.11FIR164 ......................---...TAT.........---G--------GGGA---T---A-----A--A-----A----------G-----------A-CAC---T-TGAGA--C--AC---------G--------G--C-GA------A-G--G--G--A---- 7527
54_01B.MY.09.09MYSB023 ......................---...TAT.........---G----C---G--A-A-T---A-----A--A-----G----------G----------GA-CA----T-TGA-A--C--AC-C----A--G--------G--C--A------A-G--T--G------- 7619
55_01B.CN.10.HNCS102056 ......................---...T-T.........---G--------C-AA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-AC----T-TGATC--C--ATG--------G-----A--G--C-----------G--G--G--A---- 7533
O.BE.87.ANT70 ........................................---AGC------G-CAC-TTA--A---CA---A-----TC-GC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAGGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-A-----GA--A-G--GC----G- 8258
O.CM.91.MVP5180 ......................-A-AATGAT.........--CAGT------G-CA--CTT--A---CA-C-A------CA-C-C--A------GTA-GCTC-A-T---T-TGATGA---AC---C-G-A---G----A--G----------T-A---C---G-----GC 8284
O.CM.98.98CMA104 ......................AGGGACT-A.........-G-A-C------G-CA---T---A---CA---A-----TCAGC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAAGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-C-----GA--A-G---C-A--GC 7762
O.FR.92.VAU ........................................---TCA------G--G-GTTA--A---CA-C-------TCA-C-G--A-----CGTA-GCTC---C---T-TGAAAA---AC----GG-A---G-A--A--G--G--A-----GA-------GC----G- 7824
O.SN.99.99SE_MP1299 ......................A-AAATACCAATAAGTTA--TG-T------G-CA-GCTA--A---CA-C-A-----TCAGC-G--A-G---CGTA-GTTC-A-C---T-TGAGGA---ACG-A-TG-A---GTA-----G---C-A-----GA--A-G--GC----G- 8326
O.US.10.LTNP ........................................---AGC--------CA--CTA--A---CAAC-A-----TCAGC-G--A-G---CGTA-GCGC-A-C---TTTGGGGA---AC-CA--G-A----TA-----G---C-------GA--AGT---C----GC 8182
O.US.97.97US08692A ........................................--GTCT------GGCA--CTC--A---CA-C-A-----TCAG--G--AG-----GTA-GTGC-ACC---TTTGAAGA---ACT-A--G-A----TA-----G----CA-----GA--A-GC-GC----G- 7748
N.CM.02.DJO0131 ......................A-CTCTTAT.........--TACW--C---GG-A-TTTA------CA-C-A-----T--GA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGAGC-T--A--RA-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA--TC-C-C------- 7638
N.CM.04.04CM_1015_04 ......................A-CTCCTAT.........--TTCA--C---GGAA-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGA-C-T--A--GC-GG-A---G-G-----GA-C-CA-----GA--TC-C-C------- 7616
N.CM.06.U14842 ......................A-CTCTTAT.........--TACA--C------A-TTTA------CAAC-A-----TGWGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--CTTTGA-C-Y--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA--TC-C-C-----R- 7684
N.CM.95.YBF30 ......................A-CTCTTAT.........--TACA--C------A-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGGAC-T--A---C-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA--TC-C-C------- 7762
N.CM.97.YBF106 ......................A-CTCCTAT.........--TACA--C---RG-A-TCTC------CAAC-A-----TC-GA--G-A-GG--C--TT--G-TG-C--TTTTGATC-T--A--GC--G-A---G-A--A---A-C-CA-----GA---C-C-C------- 7717
N.FR.11.N1_FR_2011 ......................A-CTCTTAT.........--TACA--------CA-TTTA------CAA--A-----T-AGA--G-A-GAG-C--TT--G-TG-C--CTTTCAAC-T--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C-CA------A--TC-C-C------- 7544
P.CM.06.U14788 ......................AA-...GAAACAGAATTA--TGGC------GG-A-TCTA--A---CA-----------A-CTGG-GG-T--------TGA-AC---TT---TGGA---AC-GA--G-A---G-G-----GA-GG-A------AG-A-GC----A---- 7769
P.FR.09.RBF168 ......................AG-...GA-ACTGAATTA--TGGC-------C-A-TCTA--A---CA---A-------A-MTGG-GG-T--------TGA-AC---TT-T-TAGA---AC--CG-G-A---G-T--R---A-GGCT------A--A-G-----A--G- 8309
CPZ.CD.06.BF1167 GTGCGGTAATAAGACAAACAAT-A-...GAAAACAATTAT--GTGC--A---TC---ATAC------CAAC-------TGAG-----A-GG--CAT-T--GATG-T--CT--CTTAGTT-A---AC-G-T--GGTG--A-------GA---C-CA-GC--C-CC-A---C 8372
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ......................AG-GACTAT.........C-GGTT---------A-TTAC--A---CAAC-A-----T------G-A--T---------G-AC-C--CT--A-A--GC-A--G--GG-TA-T-CA-----G--G--A------A-G--G---------- 7723
CPZ.GA.88.GAB1 ......................--C...ACA.........--TG-C------GGGA-TCTA--A---CA-C-A-----T-A-TT-G-GTCT--C------G-GAA---TTTTGGTC-GT-A--G---G-A---TCA--A-----G--A------AGG--CC--------- 8251
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 CTGTTCAAACACATCTGGACCTA-AGATTAT.........--TTGC------C-AA--TTA--A---CAAC-A---AGTGA-TT-G-AG----C-CT---GA-AC---TT--A-T---T-A--G-TTG-A----TA--A--G---------A-GA----------A---C 7861
CPZ.US.85.US_Marilyn ......................CTCTCCTAT.........--TGCT------GGCA-TCTA--T---CAA--A---------A--G-A-GA--C--TT--G-TACT--TTTTAGTC-T--A---C--G-A---G-A-----GA-T-CA------A--TC-C-C------- 8219

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2013
129



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

Env gp41 transmembrane domain Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start
B.FR.83.HXB2 TAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACC 8381
Rev exon 2 N__
Tat exon 2 __P
Env L__D__K__W__A__S__L__W__N__W__F__N__I__T__N__W__L__W__Y__I__K__L__F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P__L__S__F__Q__T_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -G--C--G-----T-A-C--------------G----CT--C-A------------------A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A-G------------------C-----T--G--A--------- 7619
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -G--C--G---------C--------------------T----------A------------A-------------------------AA----A---------------A----G---------A-A-----------------C--C-----T--G--A--------- 7572
A1.ES.06.X2110 -G--C--G------GACC--------------G----TT----A----------------G-A-------------------------AA----A-----G--------------G---------A-A--A-----------------C-----T--G------------ 7619
A1.IT.02.60000 -G--C--G---------C--------------G--------------T-A------------A----T------G-------------AA----A--------------------G---------A-A--------C-----------C-----C--G--A--------- 8401
A1.KE.06.06KECst_001 ----C--G------G--C---------------G----T---------------------G-A----T--------------------AA----A-----------C---A----G---G-----A-A--------------------C-----T--G-----C------ 7632
A1.RU.11.11RU6950 -G-----G---A-----C--------------G-----T--------T-A------------A----T---------------------A----A---------A-----A----G---------A-A-------CC-----------C-----C--G--A--G------ 7908
A1.RW.07.pR463F ----C--G-------C----------------G---------------------------G-A--G-A-----A-----------T--AA----A-----------------CA-G--A------A-A--------------------C-----TC-G-----G------ 8387
A1.SE.95.SE8538 -G--C--G---------C--------------G-----T---GA----------------G-A----T--------------------AA----A-----------------A--G--G---G--A-A--------------------C-----T-----A-------T- 7598
A1.TZ.01.A341 -G--C--G-------A-C--------------G-----T----A------------------A----T---------A----------AA----A--------------------G--G---G--A-A-----------------C--C-----T--G------------ 7555
A1.UA.01.01UADN139 -G---------------C------G-------G-----T--------T-A------------A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------C-----------C-----C--G--A--G------ 7577
A1.UG.07.p191845 -G--C------------C-T------------G-----T----G------------------A----T--------------------AA----A---------A----------GT--------A-A--------------------C-----TC-G------------ 8480
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -G--C--G---------C-A------------G-----T---GA------------------A-------------------------AA----A--G------A-------------------GC-A-----------------T--C-----TC-G--A--------- 7836
A2.CD.97.97CDKTB48 ----C----------A----------------G---------GA------------------A----T---------------------A----A------------A-----A--A-----G----A--A-----------------C--------G--A-------T- 7691
A2.CM.01.01CM_1445MV ----C----------A-----------------G---------C------------------A----T---------------------A----A----A-------A---T-A--T-----G--A-A--------------------C-----T--G-----G----T- 7586
A2.CY.94.94CY017_41 ----C---------GA--------G------C-----TT--C-C----------------G-A----T---------------------A----A------------------A--A--A--G----A--------------------C-----TG-G--A-------T- 7753
B.AR.04.04AR143170 -G--C--G-------A----------------G----------C----------------G-A----T--------------------A-----C---------------A-------------------------------------C--------G--A--C------ 7557
B.AU.04.PS1038_Day174 -----M-G-------------------------G---------C------------------A----------------------------------------------------G-----------A--C--------------G--C--------R--R--G------ 7591
B.BO.09.DEMB09BO001 -G---C-G-------------------------GT---T-C-------------------G-A----------A--------------A-----C------------A-G------------G----A--C-----------------C--------G-----G------ 7740
B.BR.06.06BR1119 -G-----G---A---A---A-------------G----T----C------------------A-------------------------A-----A---------A-----A----T-----------AG----------------C--C-----------T--C----T- 7812
B.CA.07.502_1191_03 ------------------------G-------G----------C------------------A-------------------------AA--------------------A-----A------------G------------------C--------G--A--------- 7828
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -G-----G-------------------------G----------------------------A----------------------T--A---------------------A-CA----------------------------------C--------G--A--A------ 7597
B.CN.10.DEMB10CN002 -G---C-G---------C-A------------G--------CGA------------------A----------------------T--AA----C----A---------------G-----------A--------------------------------A--------- 7757
B.CO.01.PCM001 -G--C--G---------C------CA------G----------C----------------G-C----------A---------A----A---------------A----------------------------------------C--C-----------A--------- 7564
B.CU.99.Cu19 -------G---T---A---------------CG----------A------------------A-----------------------------------------------T-----A-----C----A--A-----------------------------A--G------ 7948
B.CY.09.CY266 ---------------A-------TC-------G----------C------------------A----T--------------------AA--------------------A----------------A-----G------A-------C-----C--------------- 7597
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -G--C--G----AC--C---------------G----------A------------------A-------------------G--------------------------------------------------G-----------------------G------------ 7669
B.DK.07.PMVL_011 ----C-------AT---C---------------G--------------------------G-C--------------------------A----C-----------C---A----G--------------------------------C--------------G------ 7814
B.DO.05.05DO_160884 -G---C-------------A-------------GT------C-G------------------A--------------------------A-------------------------G-----------------G--------------C------A----A--G------ 7549
B.ES.09.P2149_3 -------C-------------------------G---------C----------------GGA--------------------------A--------------A----------G--------------------------------C--------------------- 7803
B.FR.08.DEMB08FR002 -G-----G---------C--------------G---------GA------------------A--------------------------A--------------------------A-----G-------------------------C-----------A--------- 7796
B.GE.03.03GEMZ004 -------G-------A----------------G-T---T----C------------------A--------------A--------------------------A-C---------T-------------------------------C------C-------G------ 7582
B.HT.05.05HT_129389 --------------------------------G-----T----C------------------A-----------------------------------------------A--------------------------------------------C-------------- 7605
B.JM.05.05JM_KJ108 -G-----G---------C--------------G----------C------------------A-T---------------------------------------------A-------A-----------------------------C------C----A--------- 7582
B.JP.05.DR6538 -------G------------------------G--------CGA------------------A----T---------------------A----------G----------TGA----------------------------------C-----------A--G------ 8414
B.KR.07.07KYY4 -G---TC----------C--------------G-----T----C------------------A------------------------------------A----A--C--TA---G------G-----G-------------------C--------GC----------- 8043
B.NL.00.671_00T36 -G----C--------------------------G----------------------------A----------------------T--A-----G---------------AT----------------------------A-------C--------G--A--C------ 7942
B.PE.07.502_2649_wg8 --A--C--------------------------G-----T----C------------------A-------------------------A-----C---------A-------------------------------------------C-----G-------------T- 7823
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----C------------C------G-------G---------G-------------------A--------------------------A----------G---------A-----T-------------------------------C-----------A--C------ 7576
B.RU.11.11RU21n ------------------------G-------G----------C-----------------GA--------------------------A--------------A-----------------G-------------------------------------A--------- 7909
B.TH.07.AA040a_WG11 -G-----G------------------------G-----------------------------A-----------------------------------------A----------------------A--------------------C--------G--A--A------ 7714
B.TT.01.01TT_CRC50069 -G---------T--------------------G-------G--A----------------G----------------A----T-----AA-----A----------------------------------A----C------------C--------------A------ 7612
B.TW.94.TWCYS_LM49 -G--------------C---------------G---------------------------G-A--------------------------A----A--------------------G--------------------------------C--------------C------ 8352
B.UA.01.01UAKV167 -G-------------------------------G---------C-----------------GA----------------------T--AA--------------A-----A-----T-------------------------------C--------G--A--C------ 7645
B.US.11.ES38 -G-----------------A------------------T----------------C------A----------A--------G---A-AA--------------------A----------------------------------------------------------- 8333
B.UY.02.02UY_TSU1290 -G-----G---------------G--------G-----T-----------------------A-------------------------AA--------------------A--A----------------------------------C--------G--A--C------ 7615
B.VE.10.DEMB10VE001 -G--C-CG--------------------------T---T-----------------------A--------------------------A----C---------A-----A----G-----------A--------------------C-----------A--------- 7762
B.YE.02.02YE507 -----G--------------------------G-----T----G---T-------C------A-----------------------------------------A-----A-----------------------------A-------C--------------C------ 7612
C.AR.01.ARG4006 -G--C--G---CA--A-C--------------------T----C------------------A--------------A-----------A--------------A----------G--A-----------------------------C-----C--G--A--------- 7572
C.BR.07.DEMC07BR003 -G--C--G---CA--A-C--------------GG----T---------------------G-A--------------------------A--------------A----------G--------------------------------C-----C--G-----C------ 7803
C.BW.00.00BW07621 -G--C-GT---AA--A-C------G-------G-----T-----------------------A--------------------------A----C---------A----------G--A--------A--------C-----------C-----T-----A--------- 7716
C.CN.98.YNRL9840 -G--C-GT---AA--A-C-A----G-------------------------------------A--------------------------A--------------A----------G--C---G-------------------------C-----T--G------------ 7582
C.CY.09.CY260 -G--C-GT---AAT---C-------------------------G------------------A-------------------------AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G-----A------ 7616
C.ES.07.X2118_2 -G--C-GT---AA--AC--------------YG----------G------------------A----------------------T---A----C---------A----------G--CK-------A--A-----------------C-----T--------------- 7766
C.ET.02.02ET_288 -G--C------AA-GA-C------G--------G-------C-G------------------A--------------------------A--------------A----------G--C---C-G--A--------------------C------C-C------------ 7586
C.GE.03.03GEMZ033 -G--C-GT---AAT---C-------------C-G----T-----------------------A--------------------------A----C---------A----------G--A-----------------------------C-----TC-------------- 7588
C.IL.98.98IS002 -G--C--T---AAC-T-C------G-------------------------------------A--------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G-----C------ 7709
C.IN.03.D24 -G--C-GC---AA--A-C------G-------G-----T---------------------G-A-------------------G-----AA--------------A----------G------G-------------------------C-----T--G------------ 8452
C.KE.00.KER2010 -G--C-GT---AAC-A---A------------G---------GG-----------------------------A-------T-A-----A--------------A------T---GT-C-----------------------------C-----T--G------------ 7570
C.MM.99.mIDU101_3 -G--C-GT---AA--A-C-A------------------------------------------A--------------------------A--------------A-------------C---G-------------------------C-----T--G------------ 7740
C.MW.93.93MW_965 -G--C-GT---AAC-A-C-------------------------C------------------A--------------------------A--------------A----------G--C--------A--------------------C-----T--------------- 7556
C.SN.90.90SE_364 -G--C-GT---AAC-A-C-------------------------G-----A------------A--------------------------A--------------A----------G--C--------A--------------------C-----T--G-----C------ 7526
C.SO.89.89SM_145 -G--C-GT----G----C--------------G----------A------------------A----------A---------------A--------------A------T---G--C-----------------------------C-----T--G------------ 7607
C.TZ.02.CO178 -G--C-GT---AAC-CCC--------------G-----T---G-----------------G-A----------A---------------A--------------A----------G--C-----------------------------C-----T--G--A--C----T- 7585
C.US.98.98US_MSC3018 -G--C-GT---AA--A-C--------------G----------C------------------A--G-----C-A-----------T--AA----------G---A----------G--A-----------------------------C-----T--G------------ 7504
C.UY.01.TRA3011 -G-----G---CA--A-C------C-------G-T--------G------------------A--------------------------A--------------A----------G--C--------A--------------------C-----T--G--A--------- 7558
C.YE.02.02YE511 CG--C-GT---AAC-A-C--------------------------------------------A--------------------------A-----G--------A-----A----G---------A-A--------------------C-----T--G-T---------- 7573
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -G--C--G---CA--A-C------G------C-----------------------C------A-------------------------AA-------G------A----------G--A-----------------------------C-----T--G-----C------ 7713
C.ZM.02.02ZM108 -G--C-GT---------C-----TC-------------------------------------A-------------------------AA--A----------------------G-----------A--------------------C-----T--G--A--------- 8418
D.CD.83.ELI -G--C--G-------------------------G-------C-A------------------A--------------A-----------A-------------------------G------T----A--------------------C-----TC-G------------ 7917
D.CM.10.DEMD10CM009 -G--C--G-------------------------G------TC-A------------------A-------C---G-------------AA----------------C--------G----------------------A---------C-----C--G--A--C------ 7719
D.CY.06.CY163 -G--C--G------------C-----------G------GT--A------------------A-------C--------------G--AA--C------A---C-----------G------CCCA-AC-------C------C----C-----TCCC-----C--C--- 7594
D.KE.97.ML415_2 -G--C----------------------------G-------C-A------------------A--------------------------A-------------------------G-----CT----A--------------------------TC-G------------ 7853
D.KR.04.04KBH8 -G--C----------------------------G--------GA---T--------------A----T-----A---------------A--------------A----------G------T-------------------------C-----TC-G------------ 8294
D.SN.90.SE365 -G--C--G------------------------G-----------------------------A-----------G-------------AA----G---------A----------G------T----A--------------------C-----TC-G------------ 8379
D.TD.99.MN011 -G--C--G-------------------------------GTC-A------------------A-------C-----------------AA-------------------------G--------G--A--------------------C-----CC-G--A--A------ 7571
D.TZ.01.A280 -G--C----------------------------G---------A---------------------------------------------A---------A----------A----GT-----T----A--------------------------TC-G-----G------ 7569
D.UG.08.p191859 -G--C---------------------------GC----T-----------------------A--------------------------A-------------------------G-----------A--------------------------TC-G--A--------- 8389
D.YE.02.02YE516 -G--C--G-------------------------G-----GTC-A------------------A----T--C------------A----AA-----C-------------------G--------G--A--------------------C-----TC-------A------ 7561
D.ZA.90.R1 -G--C--G---------C-------------------------C-----A------------A--------------------------A-------------------------G------G----A--------------------C-----TC-G------------ 7735
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -G--C--G---------C--------------G-----T--C-C---T------------G------------------------AC--A-------------------------G---------A-A------------A-------C-----T-----A--G------ 7444
F1.AR.02.ARE933 -G--C------------C---------------G---------C-----------C-----------------A--------------CA----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A------ 7651
F1.BE.93.VI850 ----C------------C--------------G-----T----C------------------A----------------G---------A----C--------------------------------A------------A-------C-----T--G--A--A------ 7658
F1.BR.07.07BR844 -G--C------A---ACC-------------------------------A------------A--------------------------A----C-----------C--------GA----------A------------A-------C-----T--G--A--A------ 8150
F1.CY.08.CY222 -G--C--G--------CC--------------G-----T-----------------------A--------------A----------AA-------------------------G-----------A------------A-------C-----T-----A--A------ 7547
F1.ES.11.DEMF110ES001 -G--C------A-----C--------------------T-----------------------A--------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----TC-G--T--------- 7689
F1.FI.93.FIN9363 -G--C--G----AT---C------G-------G-T--------C---T-A------------A--------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A------ 7677
F1.FR.96.96FR_MP411 -G--C------------C------G-------G-----T-----------------------A----------------------AA--A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A------ 7548
F1.RO.96.BCI_R07 -G--C--G--------CC------C-------G----------G----------------G-A--------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--G------ 8435
F1.RU.08.D88_845 -G--C--G---------C------G-------G-----T----------------C----GGA----------A-----------T---A----C--------------------GT----------A-G----------A-------C-----TC-G--A--G------ 7867
F2.CM.10.DEMF210CM007 -G--C--G----AC---C-A------------GC-------C-C-----------C------A--------------------------A----G--------------------G---G-----A-A--G-AG--------------C-----T--G-----A------ 7702
F2.CM.97.CM53657 -G--C-------AC-A-C------G--------CT------------T-------C---------------------------------A----A--------------------G---G--G--A-A-----G--------------C-----T--G-----A------ 7552
G.BE.96.DRCBL -G--CC-G---------C------G--------G---CT----C-----A----------G-A----TG-------------------AA-------------------------G--A--------A-----------------C--C-----T-----C--------- 8320
G.CM.10.DEMG10CM008 ----C------------C--------------G-----T----C-----A----------G------TG----A--------------AA-------------------------G--------------------------------C-----T--G--A--C------ 7744
G.CN.08.GX_2084_08 -G--C--G------------------------G----------A-----A------------A----T-----------------TC-AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T-----A--------- 7614
G.CU.99.Cu74 -G--C--G----------------C-------G-----T----C-----A------------A----T--------------------AA--------------------A----G------T--A-A------------A-------C-----C--G--A--C------ 8000
G.ES.09.X2634_2 -G--C-C-------------------------C-A---T--C-A-----A------------A----T-----------------T--AA-------------------------G---------A-A------------A-------C--------G-----C------ 7858
G.GH.03.03GH175G -G--C-------------------G-------G----------A-----A------------A----------------------T--AA--------------------A----G-----------A-----------------G--C-----T--G--A--C------ 8427
G.KE.93.HH8793_12_1 -G--C--T----------------C-------G----------A-----A------------A----T-----------------TC-AA--A------A----A----------G-----------A------------A----G--C-----T--G--T--C------ 7751
G.NG.09.09NG_SC62 -G--C-GT---------------G-C------GC----T----G-----A------------A----T-----------------T--AA-------C-A------C--------GT----------A--------------------C-----T--G--A--C------ 7560
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Env gp41 transmembrane domain Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start
B.FR.83.HXB2 TAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACC 8381
Rev exon 2 N__
Tat exon 2 __P
Env L__D__K__W__A__S__L__W__N__W__F__N__I__T__N__W__L__W__Y__I__K__L__F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P__L__S__F__Q__T_
G.PT.x.PT3306 -G--C--G--------CC-----G--------G-----T--C-C-----A----------G-A----T-----------------T---A----C--------------------G---------A-A--------------------C--------G--A--C----T- 8357
G.SE.93.SE6165_G6165 -G--CC-G------------------------GG--------GA-----A------------A----T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--------------------C-----T--G--A--------- 7799
H.BE.93.VI991 -G--C----------A-C-A-------------GT-------------------------G-A----------------------TA-AA----C--------------------G-----------A--------------------C-----TC-G--T--A------ 7780
H.BE.93.VI997 -G--C-------AC-------------------G---------C------------------A----------A----------CT---A----G---------A----------G-----------AGG------------------C-----T--G--T--------- 7695
H.CF.90.056 -G--C------------C------C-------G-----T--C--------------------A----------------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--------- 7700
H.GB.00.00GBAC4001 -G--C------T----CC-A------------G-T---T----M------------------A-----------G--A-------G--RA----------G---------A----G---------A-A-----T--------------C-----T--G------------ 7889
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -G--C--G---A-----C------G---------G---T---------------------G-A-------------------------AA--------------A-C--------G---G-------A--------------------C-----C--G--A--A------ 7584
J.CM.04.04CMU11421 -G--CC------G--A----------------G-----T----A----------------G-A-------------------------AA--------------A----------GT--G-------A--------------------C-----T--G--A--------- 7907
J.SE.93.SE9280_7887 -G--C--G---A---A----------------------T----C-----------C--C---A--------------A-------T--AA--------------A----------G---G-------A--------------------C-----T--G--A--------- 7688
J.SE.94.SE9173_7022 -G--C--G---A---A----------------------T----C-----------C------A--------------A----------AA--------------A----------G---G-------A--------------------C-----T--G--A--------- 7695
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -G--C--G---------C--------------G-----T----C-----A------------A--------------------------A--------------------A----G------G----A--------C-----------C-----T--G--A--C------ 7564
K.CM.96.96CM_MP535 -G--C------------C--------------G----------A-----A------------A--------------A-----------A---------------C---------G------G----A--------C-----------C-----T--G--A--------- 7541
01_AE.AF.07.569M -G---C-----------C--------------G-----------------------------A----T--------------------AA-----C--------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C------ 7572
01_AE.CN.09.1119 -T---------------C--------------G-----------------------------A----------------------T--AA--------------A----------G--C--------A--------------------C-----T-----T--C------ 7603
01_AE.HK.04.HK001 -G--CC-----------C---------------G---------G------------------AC---T-----------------T--AA----A---------A-C--------G--------------------------------C-----C--G--T--C----T- 7742
01_AE.JP.x.DR0492 -G-------------A-C--------------GG---------G------------------A----T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C------ 8401
01_AE.TH.04.BKM -G---------------C------C-------G-------CC------------------G-A----T-----------------T--AA----G---------A----------G---G-------AC-------------------C-----T--G--T--C------ 8369
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -G---------------C--------------G---------------------------GGA----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C------ 7814
01_AE.TH.90.CM240 -G---------------C--------------G-----------------------------A----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C------ 7934
01_AE.VN.98.98VNND15 -G---------------C--------------------------------------------A----------A---------A-T--AA--------------A---G------G-A-A-------T--------------A-AC--C-----G-CG--T--G------ 7651
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -G--C--G---------C--------------GG----T--C-A-----A------------A----T-----------------TC-AA--------------------A----G---AA----A-A--------------------C-----T--G--A--C------ 7812
02_AG.ES.06.P1261 -G--C--G---------C--------------G----------------A------------A----T-----------------T--AA-----------------------------G-----A-A--------------------C-----T--G--T--C------ 7819
02_AG.FR.91.DJ263 -G--CC---------A-C--------------GG---------A-----A------------A----------------------T--AA----------G--------------G---A-----A-A--------------------C-----T--------C------ 7756
02_AG.GH.03.03GH181AG -G--C--G---------C--------------G-----T---GA-----A------------A----T-----------------T---A--------------A--------------G-----A-A--------------------C-----T--G--T--C------ 8422
02_AG.LR.x.POC44951 -G--C------------C-A------------G----------A-----A------------A----T-----------------T---A-------------------------G---A-----A-A--------------------C-----T--G-----C------ 8352
02_AG.NG.x.IBNG -G--C--G---------C-A------------G----------------A----------G-A----T-----------------T--AA-------------------------G---A-----A-A--------------------C-----T--G-----C------ 7887
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -G--C--G---------C--------------G----------------A---------TT-A----TC-----G----------T---A-----------------------------G-----A-A--------------------C-----T--G--A--C------ 7586
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -G--C--G---------C--------------G---------GA------------------A----T-----------------TG--A----G--------------A-----G---AA-G--A-A------------A-------C-----T--G--A--C------ 7566
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -G--C--G---A---A-C--------------G-----T--------T-A----------G-A----T-----------------T--AA----G-----------C------------------A-A--------------------C-----C--G--T--C------ 7571
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------------G-----T----A------------------A-----------------------------------------A------------------------------G------------------------A--------- 7558
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -G--C--G--------CC---------------G---------A-----A------------A----T---------------------A----C---------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--G------ 7751
05_DF.BE.x.VI1310 ----CC-G--------CC--------------G----------A-----A------------A--------------------------A----C---------------A----G-----C------------------A-------C-----TC-G--A--------- 7787
06_cpx.AU.96.BFP90 -G--C--G-------A-C-----TC-------G----------C---T-A-----C------A----T--------------------AA-------------------------GA----------C--------------------C-----T--G-----G------ 8429
07_BC.CN.98.98CN009 -G--C-GT---AA--A-C-A----G-------G-----------------------------A----------A---------------A--------------A----------G--C-----------------------------C-----T--G------------ 7703
08_BC.CN.06.nx2 -G--C-GT---AAT-A-C-A------------GG---------A------------------A--------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G------------ 8337
09_cpx.GH.96.96GH2911 -G--C-GC---------C------G-------G---------------------------G----------------------------A--------------A----------G------G----A--------C-----------C-----T--G--A--C------ 7553
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -G-----------------A----G--------G---------C------------------A-------------------------AA------------------G------G------T----A--------------------------TC-G-----G--C--- 7733
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----C--G---------C------C-------G----------------A------------A----T--------------------AA-------------------------G-----------A------TG------------C-----CG-G--A--G------ 7780
12_BF.AR.99.ARMA159 -G--C------------C--------------G-----T----A----------------G-A--------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A------ 8346
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -G--CC-G---------C---------------GT---T----A------------------A----T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--A--T-----------G--C-----T--G--A--------- 7806
14_BG.ES.05.X1870 -G----------------------G-------G-----------------------------A--------------A----------AA-------------------------G---------A-A------------A-------C------C----A--C------ 7863
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -G-----G------------------------G----------C------------------A--------------------------A----C--------------------G--------------------------------C-----T--G--TC-C------ 7753
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------C---------------G-----T----C------------------A--------------------------A----A------------A-G---A--A-----G----------------------G--C-----TG----A-------T- 7747
17_BF.AR.99.ARMA038 -G--A-C----------C--------------G-----T----C------------------A-------------------------------C------G--------A----G-----------A------------A-------C-----TG-G--A--A------ 7570
18_cpx.CU.99.CU76 -G--C------------C-A----C-------G-------R-------------------G-A-------------------------AA-------------------------G-----------A--G-----------------C-----T--G--T--C------ 7689
19_cpx.CU.99.CU7 -G--C-------GC-AG---------------G-T---------------------------A----T-----------------T--AA----------------C--------------------A--------------------C-----T--G--A--------- 7447
20_BG.CU.99.Cu103 -G--C--G---------C--------------------T----C-----A---------------------------------------A--------------------A----G---------A-A--------------------C-----C--G-----C------ 7815
21_A2D.KE.99.KER2003 -G--CC-G------------------------------T--C-A-----------C----G-A-----------G--------------A-------------------------G--C---T-------------------------C-----TC-G--A--------- 7573
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -G--C--G---T---A-C------C-------G-----T----------A--------T---A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------------------C-----C--G--A--------- 7548
23_BG.CU.03.CB118 -G--C------------C-------C------G-----T----C-----A------------A----T-----A--------------AA-----------------A-G-----G---------A-A--------------------C-----C--G--A--C------ 7809
24_BG.ES.08.X2456_2 -G--C--G--------CC------C-------G-----T----C-----A----------G-A----T--------------------AA--------------------A----GA-----T--A-A--------------------C--------G--A--C------ 7832
25_cpx.CM.02.1918LE -G--C--G--------CC------G--------G----T----C-----A----------G-A----T-----------------T--AA--------------------A----GA----------A--------------------C-----T--G-----C------ 7580
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -G---G-G--------CC---------------G----T----A------------------A-------------------------AA----C----------C-C--------A-AA-------A--------------------C-----T--G-----C------ 8369
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -G--C--G--------CC--------------G-----T----------A------------A----T-----------------T---A--------------------A----GT--------A-A--------------------C-----TC-G----------T- 8380
28_BF.BR.99.BREPM12609 -G----CG--------C---------------G----------C------------------A-------------------------A-------------------G---------------------------------------C--------------C------ 7782
29_BF.BR.01.BREPM16704 -G-----G-------A--------G-------G----------A-----------C----G-C-------------------------A-----------------------------------------------------------C--------------C------ 7826
31_BC.BR.04.04BR142 -G--C--G---CA--A-C-----TC-------G----------A------------------A--------------------------A--------------A----------G--------------------------------C-----C--G------------ 7831
32_06A1.EE.01.EE0369 -G--C--G----------------G-------G-----T----C------------------A----T--------------------AA-------------------------G-----------C--------------------C-----TG-G--A--G------ 8007
33_01B.ID.07.JKT189_C -G---------A-----C------G-------------T----C------------------A----T-----------------S--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C------ 7673
34_01B.TH.99.OUR2478P -G---------A-----C--------------G-----T-----------------------A----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C------ 7547
35_AD.AF.07.169H -G--C--G-------A-C---------------G----T----C----------------G-A----T--------------------AA----A-----------------A--G---G-----A-A--------------------C-----T--G-----C------ 7563
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -G--CC-G---------C--------------G----------A-----C------------A----T-----------------T---A----------------C--------G---AA-G--A-A--------------------C-----T--GC-A--C------ 7578
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -G--C------A---A-C------G--------G---------C----------------G-A----T--------------------AA----------------C--------G-----------A--------------------C-----T--G-----C------ 7563
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -G---------------C--------------G-----T----A---T--------------A--------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--A--------- 7777
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -G--CC-----------C-------------------------C-----------C------A--------------------------A----C--------------------G---G-------A------------A-------C-----C--G--A--------- 7831
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -G---------------C-A----G-------TC------G---------------------A-------------------------A---------------------A-------------------------------------C--------G--A--C----T- 7878
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -G--C------------C--------------G-T---T----C---T-------C------A-----------------------------------------------T----------------A--------------------Y--------G------------ 7843
43_02G.SA.03.J11223 -G--C--G------R----------C------G-----T----------A----------G-A----T-----------------T--AA-------------------------G-------------RA-----------------C-----C--G--A--------- 7864
44_BF.CL.00.CH80 -G--C------------C---------------G---------C----------------G-A--------------------------A----C---------------A----G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A------ 7796
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -G--C--G---A---A-C--------------G-----T--C-------A-----C------A----T---------------------A-------------------------G-----AG-------------------------C-----T-----A--------- 8340
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -T--C-----------CC--------------G-----T----C----------------G-A--------------------------A----C---------A----------G-----------A-----G------A-------C-----T--G--A--A------ 7757
47_BF.ES.08.P1942 -G--C-----------C---------------G-----T----C------------------A-------------------------A-----A-----------------AA----------------------------------C--------G--A--C------ 7798
48_01B.MY.07.07MYKT021 -G---------------C------------------------------------------G-A----T-----------------G--AA--------------------.........G----------------------------C-----T--G--T--C------ 7592
49_cpx.GM.03.N26677 -G-----G---A---ACC------G-------G-----T---------------------G-A-------------------------AA--------------A----------G---G-----A-A--------------------C-----TG-G-----G------ 7808
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -G-----G-------A-C--------------------T----C------------------A-----------------------C--A--------------------A----G---AA----A-A--------------------C--------G--A--------- 7572
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -G--------------CC--------------G-----------------------------A-------------------------AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C------ 7710
53_01B.MY.11.11FIR164 -G---------A---A-C-A------------G-Y---T----Y----------------G-A----T-----------------GC-AA--------------A----------G--------------------C-----------C-----T--G--T--C------ 7697
54_01B.MY.09.09MYSB023 -G---------A-----C-----TC-------------T---------------------G-A----T------G-------------AA----------G--------------G-----------A--------------------C-----T-----T--C------ 7789
55_01B.CN.10.HNCS102056 -G--------------CC--------------G----------A------------------A----T-----------------TA-AA--------------A--C-------G----------------A---------------C--------G--T--C------ 7703
O.BE.87.ANT70 -----G-------CTC-A-T---------C--G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----------CAC-A-----GG-G---G-TA-CA-GATA------AA---------A-ACA--------------CA---CC-C-----A----T- 8428
O.CM.91.MVP5180 -----G-------CTC-C-T------------G-------T--A---T--------------A--GCT-----C-----G----CAC-AA-----A-----G-TA--A-GATAA-----AA-C-------G-ACA--------------CA---CC-C-----G----T- 8454
O.CM.98.98CMA104 --AG-G-------TTC-A-T------------G-------T--A---T-------C------A--GCT-----C----------CAC-A------G-G-----T--CA-GATA------AACC------GA-ACA--------------CA---CC-C----------T- 7932
O.FR.92.VAU -----G-------CTC-A-T---------C--G-------T--A---T-------C------A--GCT-----C----------CAC-AA-----G-----G-----A-GTTA------AA-C----A--G-ACA--------------CA---CC-C-----A----T- 7994
O.SN.99.99SE_MP1299 -----G-------TTC-A-T-----C---C-GG-------T--A---T--------------A--GCA-----C--------G-CAC-AA----GG-G-----T---A-GATA------AA-C-------A-ACA--------------CA---CC-C--A---A----T 8496
O.US.10.LTNP -----G------TTTC-A-T---------C--G-------T--A---T-------C------AC-GCA-----C----------CAC-AA-----G-G---G--A-CA-GATA------AA-C------GA-ACA--------------CA---CC-------A----T- 8352
O.US.97.97US08692A -----G-------TTCYA-T---------C--G-------T--A---T--------------AC-GCA-----C----------CAC-AA-----A-------T--CA-G-TAA-----AA-T------GA-ACA--------------CA---CC-C-----C----T- 7918
N.CM.02.DJO0131 -G---C-G---------C-------C-------GT--C-----C-----------C--C--GA--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G------ 7808
N.CM.04.04CM_1015_04 -G---C-----A-----C-------C------G-T--TT----C-----------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G------ 7786
N.CM.06.U14842 -G-R-C-T---------C-------C------G-T--T-----A-----------C------A--GCT-------------C----A-TA----CA-------CA-AAG---AA--A-AA-C---A-AGCA--------------------T--CC-T-----G------ 7854
N.CM.95.YBF30 -G---C------AC---C------GC------GGT--T-----A------------------A--GCT-------------C----A-T-----CA-------CA-AAG-ATA---A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-T-----G------ 7932
N.CM.97.YBF106 -G---C-----------C-------C------G-T--T-----A-----------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------TA-AAG---AA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G------ 7887
N.FR.11.N1_FR_2011 -G---C-G---A-----C-------C--------T--TT----C------------------A--GCT-------------C----A-TA----CA-------CA-AAG---AA--G-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G------ 7714
P.CM.06.U14788 ----C---------CAA-------GC---A-GG----------A---T-------C------A-T-----T--------------AA-TA----AC---A---CT-AA-G---A--GG-AA-G----C-GG-A---C-----------Y-----TG-R-----G------ 7939
P.FR.09.RBF168 ----CC--------CAA--------C-----GG--------C-A---T-------C-----GA-T-----T--------------AA-AA----AC-------CT-G--A---A--A--AA-G----C-GG---A-C-----------C-----TG-------A------ 8479
CPZ.CD.06.BF1167 -----------AGCTCA--A-----C------G----C--T-----------------T---A--GCT-----A--T----CCA----A-----C-----------AA-GTT-A-CA-AAA-T-----GGG-AGC----------C-------TT--G--TCCA----T- 8542
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -G---TC------T-A---A----G-------G--------------T-------C-----GA-G---T----AG-----------A-TA----C---------TGC-----AA--GGA--AC--A-C-----G------A-------C-----T--G--A--G------ 7893
CPZ.GA.88.GAB1 -G---C-------C--C---------------G----------A------------------A-T---C-T---GC---------AA-CA----G--------TA--A-GA-A--TT-C--AG----C-GG--------------C--C-----TC-C-----G------ 8421
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----------AGC-C-C-C---G-C------G-T--T---C-A--------------T-----GGCT-----C---A---C------AA----AC-T-----TC-AA-GTT-A--G--AA-G-GC-T-GGCAG-----------T---ATG--C--G-TT-CA----T- 8031
CPZ.US.85.US_Marilyn -G---C-----T-----C-A-----C------G-T--T--C--C------------------A----TT----AG------C-A----A-----AA-C-----T--AGG--TGA--T----AC----AGCA-A------------T-----T--CC-C-----A------ 8389
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Tat premature stop in HXB2 Tat end
B.FR.83.HXB2 CACCTC...CCAACCCCG...AGGGGA...CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGA 8542
Rev exon 2 P__P__.__P__N__P__.__E__G__.__T__R__Q__A__R__R__N__R__R__R__R__W__R__E__R__Q__R__Q__I__H__S__I__S__E__R__I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R_
Tat exon 2 __T__S__.__Q__P__R__.__G__D__.__P__T__G__P__K__E__*__K__K__K__V__E__R__E__T__E__T__D__P__F__D__*_
Env _H__L__.__P__T__P__.__R__G__.__P__D__R__P__E__G__I__E__E__E__G__G__E__R__D__R__D__R__S__I__R__L__V__N__G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D
A1.AU.03.PS1044_Day0 --TAC-...----A---A...GA----...-T-----------G-A---CC------------------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------C--------------------------------A-------- 7780
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --TAC-...----A---A...GA----...-T---------A-G-A----C------------------CA--G-----G------G-------------G-----T---A------GC-----------------------TG-------------------------- 7733
A1.ES.06.X2110 -TTAC-...----A---A...----A-...-T----------AG-A----C------------------CA--G-----G------G-----C-----C-G---G-T---A------GC---------C-----------------T-------------AA-------- 7780
A1.IT.02.60000 -TTAC-...--G-A---A...GA---T...--A----------G-A----C------------------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------------------------------T-------------A--- 8562
A1.KE.06.06KECst_001 -CTAC-...----A--AA...CA--AT...-T----------AG------C-------G---------ACA--G-----G------G-------------G-----T---A--G---GC---------C--A-------------------------------------- 7793
A1.RU.11.11RU6950 -TTAC-...---CA---A...GA----...--A----------G-A----CAGC---------------CA--G------------G-----C-------G-----T---A--T---GC------------------T-----T--T--------------A-------- 8069
A1.RW.07.pR463F -TTAC-...----A---A...GA----...-T-----------G-A----C------------------CA--G-----G------G-----------------------A------G---------------------------------------------------- 8548
A1.SE.95.SE8538 ---AC-...----A---A...G---AT...-T-----------G-A----C------------------CA--------G------G-------------G-----T---A------GC------------------------------------------------G-- 7759
A1.TZ.01.A341 --TAC-...----A---A...G---A-...-T----------AG-A----C------------------CA--G--------------------------G-----T---A--G---GC-------------A-------------T--------------A-------- 7716
A1.UA.01.01UADN139 -TTAC-...---CA---A...GA----...--A----------G-A----C------------------CA--G------------G-C-----------G-----T---A------GC------------------------T--T--------------A-------- 7738
A1.UG.07.p191845 ----C-...----A---A...G----T...-T-----------G-A----C------------------CA--------G------G-------------G-----T---A--G---GCT--------C--A------------A-T----------------------- 8641
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --TA--...----A----...GA----...-T-----------G-A----C------------------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------C-------A--------------------------------- 7997
A2.CD.97.97CDKTB48 -CTAC-...----A---A...GA----...-T-----------G-A----C------------------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------C--A-------------------------------------- 7852
A2.CM.01.01CM_1445MV -CTAC-...---CG---A...GA---T...-T---------A---A----CA------G----------CA-----------C---AG------------G-----T---A------GC--------------------------------------------------- 7747
A2.CY.94.94CY017_41 -CTAC-...----G---A...GA---T...------------AG-----CC-------G----------CA--G------------G-----------------G-T---C------GC---------C--A--------------------T----------------- 7914
B.AR.04.04AR143170 ------...---G--GA-...------...-------A-----------CC-----------------AG---G----A---------GG--T------C-T----T---A-----CG----------CT--A--------GT-----------------------C--- 7718
B.AU.04.PS1038_Day174 ------...---GY-AG-...------...-Y------------------C-----------------C-AC----------------C--T-----C-GGT----T-----K----W----------C----------------------------------------- 7752
B.BO.09.DEMB09BO001 ------...---G-A-A-...------...-------------G------C-------------------A--G-----G-------GG--A---------A----T--CA------T----------C---A------------------------------------- 7901
B.BR.06.06BR1119 -G--C-...---G-T---...------...-------------G-----CC-------G-----------------------C---A-AA--C-------CT----T---A-----C-----------C----------------------------------------- 7973
B.CA.07.502_1191_03 -G----...---G-A-A-...------...-------------------CC-------G-----------------------C---AGG-T-GC---C--CT----T---A-A----------AT---C--A----A------GA-----CTT----------------- 7989
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -G----...---G-----...C-----...--------------------C----G--------------------------C----GCA-C--------CT--C-T---A-A---C-------T---C--A-------------------------G--A--------- 7758
B.CN.10.DEMB10CN002 -G----...---------...------...--------------------C------------------------------------GG--C----------A---T---CAT-------------------T---A---------------------GA-A-------- 7918
B.CO.01.PCM001 ------...---G--G--...------...--------------------C----G------------------------------GGG----------C-T----T---A-G-G-C-------------------------------------------T--------- 7725
B.CU.99.Cu19 ------...---G-AA--...------...--------------------C----------------------G-------------G-G----------------T-----A--------------------------------------------------------- 8109
B.CY.09.CY266 ------...---G-A-A-...C-----...--------------C-----C--C-------------G-------------------GAA-C--------CT----T---A---A-C-------T---C--A------------A-----CT--------------TC-- 7758
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -G-T--...---G-A---...------...-------------G--A--CC------------------------------------GACA--------C------T----A-------------G------AAC-A--------------------G--A--------- 7830
B.DK.07.PMVL_011 ------...---G-T---...------...-----------A-------C-----------------------------G--C----GG---------------C-T---A------T----------C---A---------T--------------G--A--------- 7975
B.DO.05.05DO_160884 -G----...---G---A-...C-----...-----------A--------C-----------------C-------A--G--------G----------C-T----T---A-----CG--------------A-------------G--------------------C-- 7710
B.ES.09.P2149_3 -T----...----A----...------...-------------G------C------------------------------------GA-----------C-----T---A--GA--T----------C---A---------T---------T-------A--------- 7964
B.FR.08.DEMB08FR002 -G-T--...---------...------...--------------------C-----------------C----------G--CC--G--CA--------G-T----T---A--GA--T----------C-----------------T----------------------- 7957
B.GE.03.03GEMZ004 -T-T--...---G-T---...------...------------------------------------------A----------------CA--------G-T----T---A--G---T----------C----------------------------------------- 7743
B.HT.05.05HT_129389 -G-T--...---G-----...------...-----A-------------C--------------------------------------CAA----G----------T----C--------------------A---------------------------A--------- 7766
B.JM.05.05JM_KJ108 ---TC-...---G-----...C-----...--------------------C-----------------------------------AG-------------T----TA--A-A---C----------------------------------------------------- 7743
B.JP.05.DR6538 -TTA--...---GT-T--...------CCA--------------C-----C----------------------G-------------GGAGT--------------T---T------------A----C----------------------------G--A--------- 8578
B.KR.07.07KYY4 ------...----G----...------...-----------A-G------C----G------------AG--------AGTG-----GG-G------C-GGT----T---AA-T--CG------T---C-------A--------------------------------- 8204
B.NL.00.671_00T36 ------...---G-T---...------...--------------------C------------------------------G-----GGG-C---------T----T---A---A-C-------T---C----------------------------------------- 8103
B.PE.07.502_2649_wg8 -C-T--...---G-----...------...--------------------C-G--------------------------------A-GGGAC-----C-G------T----A------------TG--C--A----------T-----------------A--------- 7984
B.PY.03.03PY_PSP0115 -G----...---G-T-A-...------...-------------G-----CC-------------------AC--------------AGAA--TA-----G-T----T---A------T-----AT---C---A---A-----T-----------------A--------- 7737
B.RU.11.11RU21n -G----...-------A-...------...--------------------C-------------------------------C----G------------------TA--T-----------------C---A-----------------CT------------------ 8070
B.TH.07.AA040a_WG11 -G-T--...---G---A-...------...----G---------------C------------------CAC---------------GAGA---------------T---A------------A-G-----A-------------------------------G------ 7875
B.TT.01.01TT_CRC50069 -T----...---G-T---...------...--------------C----CC----G------------------------------TG-G---------C-T--C-T---A-----CGC---------C-------------------------------A--------- 7773
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------...---------...------...--A--------A--------C--C---------------------------------GAA----C----G-T----T---A---A---------T---C----------------------------------------- 8513
B.UA.01.01UAKV167 -G----...-------A-...------...--------------------C----G-------------CA----------------GGA-C--------CT----T---A---A-C-------T---C----------------------------------------- 7806
B.US.11.ES38 -G----...---G---A-...C-----...-------------------CC-----------------------------A------G---C---------T----T---A---A--C------T---C-----------------T--------------A-------- 8494
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------...---G--T--...------...-------------G------C--------------------------C---------GACA---------CT----T---A-----C-----------C----------------------------------------- 7776
B.VE.10.DEMB10VE001 ------...---------...------...-----------A-G------C-----------------C----------G--C---A-CA---------C-T----T---A-----AG----------C---A---------T-----------------------C--- 7923
B.YE.02.02YE507 -G--C-...---G-A---...------...--A-------------------------------------------------C---AGGA-T-C----C--T----T---A---A--------AT---C-------------------GG-------G--A--------- 7773
C.AR.01.ARG4006 -TTA--...----A----...------...--A-G-G---T--G------C------------------CA-----A-----------------------G-----T---AT-----GC---------C--A-------------------------G--AA-------- 7733
C.BR.07.DEMC07BR003 -TTA--...----G----...------...--A----------G--A----------------------CA--------G--------------------G-----T---AC-----GC---------C--------------------------------A-------- 7964
C.BW.00.00BW07621 -TTAC-...----A--A-...------...----------T--G------C------------------CA-----------------------------G-----T---A-----GT----------C-----------------T--------------A-------- 7877
C.CN.98.YNRL9840 -TTAC-...--G-A---A...G-----...----------T--G-A----C------------------CA-----A-A--G------------------------T---A------GC---------C-------A-------A-T--------------A-------- 7743
C.CY.09.CY260 -TTA--...----A----...------...-------------G------C-T--------AA------CA-C-A---AGAGAC--A---A-T-----C-T---C-T---A-T-G-GG-TGC-TGG--C--C------AGC-----T--TTT--G------------GAG 7777
C.ES.07.X2118_2 -TTA--...--G-A---A...------...----------T----A----C-------R----------CA-----R-----K----G-G----------------T---AT-MA--GC-------------M-------------T--------------A-------- 7927
C.ET.02.02ET_288 -TTAC-...----A----...----A-...----------T-AG------C------------------CA---------------------C-------------T---A--GA--GC---------CA-C-------------------------------------- 7747
C.GE.03.03GEMZ033 -TTAC-...--G-A---A...----A-...-T--------T-AG------C------------------CA-----------------------------G-----T---A------GCT--------------------------------T--------A-------- 7749
C.IL.98.98IS002 -TTA--...----A----...------...----------T--G------C------------------CA---------------AG-G----------G-----T----AGT---GC---------C--------------------------------A-------- 7870
C.IN.03.D24 -TTAC-...--G-----A...G-----...-T--------T--G-A----C------------------CA----------------G-G--C-------------T---A--GA--GC-------------------------------CT---------A----C--- 8613
C.KE.00.KER2010 -TTAC-...----A----...------...----------T--G-A----C------------------CA-----A----G------------------------T---A--G---GC---------C-----------------T--------------A-------- 7731
C.MM.99.mIDU101_3 -TTAC-...--G-A---A...GA----...----------T-AG-A----C------------------CA-----A-AG------------------------G-T---A------GC---------C-------A-------------T----------A----C--- 7901
C.MW.93.93MW_965 -TTAC-...----A----...------...-T--------T--G------C------------------CA------------------------G----G-----T----C-----GC---------C-------------------------------AA-------- 7717
C.SN.90.90SE_364 -TTA--...----A----...------...----------T--G-A----C------------------CA-----------------------------------T------GA--GC---------C----------------------------G---A-------- 7687
C.SO.89.89SM_145 -TTAC-...----A----...------...----------T--G-A----C------------------CA-----A-----------------------------T---A------GC---------C--A-----------------------------A-------- 7768
C.TZ.02.CO178 -TTAC-...--G-A---A...------...----------T--G------C------------------CA-----------------------------------T---A--G---GC----A----C----------------------------------------- 7746
C.US.98.98US_MSC3018 -TTAC-...-A--A----...------...--A-------T--G-A----C-------G---------ACA-------A-------G------------C-A----T---A------GC------------A-----------T------CT------------------ 7665
C.UY.01.TRA3011 -TTAC-...----G----...------...--A-------T--G--A---C------------------CA-----------------------------G-----T---AC-----GC------------C-----T--------------T--------A-------- 7719
C.YE.02.02YE511 -TTAC-...----A-T--...------...--A-------T--G------C------------------CA-------A------------A---G-C--------T---A--TG--G-----A----C--------------------------------A-------- 7734
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -T-AA-...----A----...------...----------T---------C------------------CA--------G------A--CA-GC------G-----T----C-T---GC-----------------------------------------A--------- 7874
C.ZM.02.02ZM108 -TTA--...----A----...------...----------T----A----C------------------CA--------G---------CA---------G-----T---A------GC------A----------A---------T---G----------A-------- 8579
D.CD.83.ELI -T----...---G-----...------...-------------------C-------------------C---G-------------G-GA----GC---------T--C------------------C----------------------------------------- 8078
D.CM.10.DEMD10CM009 -T----...---G-A---...------...----------------------------G----------CA--------G---------------G----------T--CA-------------------------A------------------------A-------- 7880
D.CY.06.CY163 -T----...---G-AT-C...---CCC...----C----------CCC--C-------G------C---CA--------G---------------G----------T--CA-----------------C-------A--------------------------------- 7755
D.KE.97.ML415_2 -T----...---GT----...----A-...---------------------------------------CA--G----AG------G-----C--G---C------T--CA---------------------A---A--------------------------------- 8014
D.KR.04.04KBH8 -C-T--...---G-----...------...-------------------C--------G----------CA--------G--A---A--------G----G-----TA-CA-------------------------A------------------------A-------- 8455
D.SN.90.SE365 -T----...---G-A---...------...---------------------------------------CA--G------------A--------G----------T--CA-------------------------A--------------------------------- 8540
D.TD.99.MN011 -T----...---G-A---...------...---------------------------------------CA--------G---------------G----------T--CA-------------------------A------T----------------AA-------- 7732
D.TZ.01.A280 -T----...---G--T--...------...--A------------------------------------CA--G-----G------G--------G----------T--CA-------------------------A--------------------G--A--------- 7730
D.UG.08.p191859 -T----...--------A...C-----...----C----------------------------------CA--G---------------------GC---C-----TG-CA-A---------------C---A---A-----------------------A--------- 8550
D.YE.02.02YE516 -T----...---G-----...------...---------------------------------------CC--G--A--G--CC-----------G----------T--CA-----CT-------G----------A-----------A-----------AA-------- 7722
D.ZA.90.R1 -T----...---G---A-...------...---------------------------------------C---G--------A---A--------G--------G-T--ATT------------------------A--------------------G------------ 7896
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -TTA--...----G--A-...------...--------------------C-------G----------CA------------G---G-GA-------C-G-----T---A--T---G-------------A----A--------------------G--A--------- 7605
F1.AR.02.ARE933 -TTA--...----G----...----A-...--------------------C-------G----------CA--G--A----------G-G----------C-----T---A--T---GC---------C---A---A--------------------G--A--------- 7812
F1.BE.93.VI850 -TTA--...----G----...------...--------------------C-------G----------CA--G--A----------G-G--C-------C-----T---A--T---GC-------------A---A--------------------G--A--------- 7819
F1.BR.07.07BR844 --TA--...----G----...----A-...--------------------C-------G----------CA--G-------------GGGA-------C-------T----AGC--------------C---A---A---------T----------G--A--------- 8311
F1.CY.08.CY222 -TTA--...----G----...------...--------------------C-------G----------CA----------------G-G--------------C-T---CT-T---G----------C---A---A--------------------GT-A--------- 7708
F1.ES.11.DEMF110ES001 --TA--...----G----...----A-...--------------------C-------G----------CA--G-------------G-GA---------G-----T---T--T---T----------C---A---A--------------------G--A--------- 7850
F1.FI.93.FIN9363 -TTA--...---G-----...-C--A-...--------------------C-------G----------CA--G--A----------G-G----------------T---A--T---G----------CT--A---A--------------------G--A--------- 7838
F1.FR.96.96FR_MP411 -TTA--...----G----...------...--------------------C-------G----------CA-------A--------G------------------T----T-G---G----------C---A---A--------------------G--A--------- 7709
F1.RO.96.BCI_R07 -TTA--...----G----...----A-...--------------------C-------G---------ACA--------G-------G-GA---------------T---A--T---G----------C-------A--------------------G--A--------- 8596
F1.RU.08.D88_845 -T----...-------A-...------...-----------A--------C------------------CA--G-------------G-GA-------C-G-----T----A-GA--G----------C-------A--------------A-----G--T--G------ 8028
F2.CM.10.DEMF210CM007 -TTA--...----G----...------...-------------G------C------------------CA-----A------G---G-GA---------G-----T---C--G---G----------C---A---A--------------------G--A--------- 7863
F2.CM.97.CM53657 -TTAC-...----G--G-...----A-...-----AC------G------C------------------CA-----A-AC-------G-CA---------G-----T---A------GC---------C--A-------------------------G--A--------- 7713
G.BE.96.DRCBL -TT---...-ACCA--A-...----A-...-------------C------C-------G----------CA-----------------------------G-----T---A------GC---------C---A------------------------------------- 8481
G.CM.10.DEMG10CM008 -T-AC-...-ATCAG-A-...----A-...-----------A---A----C-------G------C---CA--G------------A-------------G-----T---A--T---GC---------C-------A-----------GGT------------------- 7905
G.CN.08.GX_2084_08 --TAC-...-ACCA--A-...----A-...--------A------A----C------------------CA-----A----------G------------G-----T---A------GCG--------CT--A-----------------CT---------A-------- 7775
G.CU.99.Cu74 -CTAC-...-ACCA--A-...----A-...---------------A----C-------G------C---CA-------A---------------------G---G-T---A------GC------------R-------------------------------------- 8161
G.ES.09.X2634_2 -TTAC-...-ACCAT-A-...----A-...-------------G-A----C------------------CA-----------A-----------------G---C-T---A------G-G-----------A----------------------------A--------- 8019
G.GH.03.03GH175G -TTAC-...-ATCAG-A-...----A-...--A-------TA---A---CC-------G------C---CA------------G---G-G--C-------G---T-T---A--G---GC---------C--A-------------------------------------- 8588
G.KE.93.HH8793_12_1 -TTAC-...-ACCA--A-...----A-...---------------A----C------------------CA-----A-----------------------G-----T---A--T---GC--------------------------------------------------- 7912
G.NG.09.09NG_SC62 -TT-C-...-ACCA--A-...----A-...---------------A----C-------G----------CA-----------------------------G-----TA--A------GC----------G-A-------------------------------------- 7721
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Tat premature stop in HXB2 Tat end
B.FR.83.HXB2 CACCTC...CCAACCCCG...AGGGGA...CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGA 8542
Rev exon 2 P__P__.__P__N__P__.__E__G__.__T__R__Q__A__R__R__N__R__R__R__R__W__R__E__R__Q__R__Q__I__H__S__I__S__E__R__I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R_
Tat exon 2 __T__S__.__Q__P__R__.__G__D__.__P__T__G__P__K__E__*__K__K__K__V__E__R__E__T__E__T__D__P__F__D__*_
Env _H__L__.__P__T__P__.__R__G__.__P__D__R__P__E__G__I__E__E__E__G__G__E__R__D__R__D__R__S__I__R__L__V__N__G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D
G.PT.x.PT3306 -T--C-...-ACCA--A-...----A-...--A-----A--A---A----C-------G----------CA-----------A-----------------------T---A------GCT-------------------------------------------------- 8518
G.SE.93.SE6165_G6165 -TTAC-...-ACCA--A-...----A-...--------------------C-------G------C---CA--G-----G------AG-G----------G-----T---AC-G--------------C----------------------------------------- 7960
H.BE.93.VI991 -TTA--...--G-A--A-...C-----...------------AG--A------------------C---CA------------------------G--------G-T----C-----G-------G--C-------A--------------------G------------ 7941
H.BE.93.VI997 -TTA--...--G-A----...C-----...-----------------------------------C---CA--------G-------G-G----------------T---AC-GA--G----------C--C-------------------------G--T--------- 7856
H.CF.90.056 -TTG--...--G-A---A...C-----...-------------------C--------G------C---CA----------------G-GA---------------T---AC--G--G----------C--C----------CA-------------G--T--------- 7861
H.GB.00.00GBAC4001 -TTAC-...--G-A-G--...C--A--...-----------------------------------C---CA--G--------------C--C--------G-----T---CAT----G-----C-G--C---T---A--------------------G------------ 8050
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -TTA--...----A---A...-C----...GT---------A-G--A---C-------G----------CA--G----AC------G-------------G-----T---A--G---GC---------C-----------------T--------------A-------- 7745
J.CM.04.04CMU11421 -TTAC-...--TCA--TC...GC--A-...G-A----------------C--------G----------CA--G----AC---M--G-------------------T---T------GC------A----------A---------------T--------A-------- 8068
J.SE.93.SE9280_7887 -TTA--...----A---A...-C--A-...G------------G------C-------G----------CA--G----AC------G-------------------T-C-A--T---GC---------C-------A---------------T--------A-------- 7849
J.SE.94.SE9173_7022 -TTA-T...----A---A...-C--A-...G------------G------C-------G----------CA--G----AC------G-------------------T---A--T---GC---------C-----------------------T--------A-------- 7856
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -TTAC-...----G----...------...--------------------C-------G----------CA-----A----------G-GA-------C-G---G-T---A--T---GC------------A----A--------------------G--A--------- 7725
K.CM.96.96CM_MP535 -TTA--...------T--...------...G-A-----A-----------C------------------CA-----A-A-------AG------------G---C-T---A--G---GC-----------------A--------------------G--AA------A- 7702
01_AE.AF.07.569M -CTTC-...-ATCAT-A-...----A-...-----------A--------C-------G------C---CA--G-------------G-G----------G-----T---A------GC------------A--------------------T----------------- 7733
01_AE.CN.09.1119 -CTTC-...-ATCAT-A-...----A-...--------A--A---A----C-------G------C---CA----------------G-G--C-------G-----T---A--------------------C-----T-------------------------------- 7764
01_AE.HK.04.HK001 -CT---...-ACCAG-A-...----A-...--A-----A----G-A----C--------------C-G-CA----------------G-AA---------G-----T---A--T--GT-G-----------A----A---------------------T----------- 7903
01_AE.JP.x.DR0492 -C-TC-...-ATCA--A-...----A-...--------A-----------C--------------C---CA--G-------------G-G--C-------G-----T---A--T---G-------------A-------------------------------------- 8562
01_AE.TH.04.BKM -CTTC-...-ACCAT-A-...----A-...-T------A------A----C-------G------C---CA--G----AG-------G-G----------G-----T---CA-----GC------------A-------------------------------------- 8530
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -CTTC-...-ACCAA-A-...----A-CAA--------A-----------C-------G------C---C---G-------------G-G--C-------G-----T---A------GC------------A-------------------------------------- 7978
01_AE.TH.90.CM240 -CTTC-...-ATCAT-A-...-A--A-...--------A-----------C-------G------C---CA--G------------AG-G----------G-----T---A------GC------------A-----------------------------G-------- 8095
01_AE.VN.98.98VNND15 -CTAC-...-ATCAT-A-...----A-...--------A------A----C-------G-A-GT-C---CA--G-------------G-GA---------G-----T---A------GC---------C--A----------------------------T--------- 7812
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -TTAC-...-ACCA--A-...----AT...------------A--A----C------------------CA----------------G-G----------G---G-T---A------GC---------------------------------T--------A-------- 7973
02_AG.ES.06.P1261 -TTAC-...-ACCA--A-...----A-...--------A------A----C-------G------C---CA------------G---G-G--C-----C-G---G-T---T--G---GC--------------------------------------------------- 7980
02_AG.FR.91.DJ263 -TTAC-...-ACCA--A-...------...--------A------A----C-------G------C---CA---------------AGGG----------G---T-T---A------GC------------------------------------------A-------- 7917
02_AG.GH.03.03GH181AG -TT-C-...-ATCT--A-...----A-...---------------A----C-------G------C---CA---------G--G---G-G--C-------------T---A------GC---------CT--A---A------------------------A-------- 8583
02_AG.LR.x.POC44951 -TTAC-...-ACCG--A-...----A-...---------------A----C-------G------C---CA-----------A---TG-G------T---G---G-T---A------GC-------------A----------------------------A-------- 8513
02_AG.NG.x.IBNG -TTAC-...-ACCA--A-...----A-...--------A------A----C-------G----------CA-----A----------G-G----------G-----T---A------GC------------------------------------------A-------- 8048
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -TTAC-...-ACCA--A-...------...G-A-----------------C-------G------C---CA------------G---G-G----------G-----T---A------GC---------C---------------------CT---------A-------- 7747
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -TTAC-...-ACCA--A-...------...-------------G-A----C----------A-------CA------------------G-C--------G-----T---A--G---G-------A-----A---GA------------------------A-------- 7727
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -TTAC-...-ACCG--A-...----A-...--------------------C-------G------C---CA----------------G-G--T-----------G-T---A--T---G----------C--A-----------------------------A-------- 7732
03_AB.RU.97.KAL153_2 -G----...---G---A-...------...-------------------------------A--------------------C-------------------A---T---A-----------------C---A-----------T------T--------A--------- 7719
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -TTA--CCAA------AA...C-----...-T-----------G-----C---------------C---CA-------AG------------C-------------T----C----------------C-------A--------------------G--A-------A- 7915
05_DF.BE.x.VI1310 -C-T--...---G-----...------...----------------A--C--------G----------CA--------G------A--------G--------C-T--CA---------------------A---A-----------------------A--------- 7948
06_cpx.AU.96.BFP90 -TTA--...----A---A...-C----...G-A----------G--A---C-------G----------CA--G----AC------G-----------------G-T---A------GC---------------------------------T--------A-------- 8590
07_BC.CN.98.98CN009 -TTAC-...--G-A---A...G-----...----------T--G-A----C------------------CA-----A-----------------------------T---A--G---GC-----------------A------------------------A-------- 7864
08_BC.CN.06.nx2 -TTAC-...-GG-A---A...G-----...--A-G-----T--G-A----C------AT----------CA-----A-AC---C-------------C------C-T---A--G---GC---------C--A----A-------------CTT---------------C- 8498
09_cpx.GH.96.96GH2911 -TTAC-...----A----...----A-...--------------------C-------G----------CA-----A--T------A-------------G-----T---C--G---GC---------C---A---A--------------------------------- 7714
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -T----...---G-----...------...-------------------------------------------G-----G---------------G---G------T----A-G--------------C---A---A--------------------------------- 7894
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -TTA--...----G--AC...-A--A-...G-------T----G------C-------G----------CA-------AC------G-----------C-G-----T---A--T---GC---------C-------A---------T-A-----------R--------- 7941
12_BF.AR.99.ARMA159 --TA--...----G----...----A-...--------------------C-------G----------CA--G--A--T-------G-G----------------TA---A----------------C---A-------------T----------------------- 8507
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -TTAC-...-ATC--AA-...----A-...--A------------A----C-------G----------CA------------------------G--C-G-----T---A------GC--------------------------------------------------- 7967
14_BG.ES.05.X1870 -CTAC-...-ACCA--A-...----A-...-------------G------C------------------CA-----A-----------------------G-----T---A--G---GCG------------A---------------------------W--------- 8024
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -CTA--...-ATCAG-A-...----A-...G-------A-------A---C-------G------C---CA--G----A--G-----G-GA---------G-----T---A--C---GC-----------------------------------------------A--- 7914
16_A2D.KR.97.97KR004 -CT-C-...--G-----A...GA--AT...----------A--G-A----C-----C-G----------CA--G-------------G-G----------G-----T---A--G---G-------A--C--A-------------------------------------- 7908
17_BF.AR.99.ARMA038 -G--C-...----G----...----A-...--------------------C-------G----------CA--G--A---------A--AA----G----------T----C----------------C---------------------T------------------- 7731
18_cpx.CU.99.CU76 -TTA--...--G-A--A-...CT----...-------------------C-----G---------C---CA--G-----G------AG-G----------G-----T---AA-----GC------G--C----------------------------------------- 7850
19_cpx.CU.99.CU7 -TTAC-...-G-CA-......--A--G...----------A----A----C-------G----------CA-----A-----------------------------T---A------GC-------------A-------------T----------------------- 7605
20_BG.CU.99.Cu103 --TAC-...-ACCA--A-...----A-...--------------------C----G--G----------CA-----AC---------G-G--C-------G-----T---AC-----GC---------C--C-------------------------------------- 7976
21_A2D.KE.99.KER2003 -T----...---G-----...------...---------------------------------------C---G---------------------GC---------TG-CA--TA-C---------------A---A------------------------A-------- 7734
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -TTAC-...----A--AA...GA----...-T-----------G-A----C-------G----------CA-------A---A---G-----C-------G-----T---A--G---GC--------------------------------------------------- 7709
23_BG.CU.03.CB118 -TTAC-...-ACCA--A-...----A-...--------------------C-------G----------CA--------G-----------------CC-G-----T----C-GA--G----------C--C-------------------------------------- 7970
24_BG.ES.08.X2456_2 --TAC-...-ACCA--A-...----A-...-------------G--A---C----G--G------C---CA-----A--G------------------C-G-----T---AA-T---GC---------C----------------------------------------- 7993
25_cpx.CM.02.1918LE --T-C-...-ACCA--A-...----A-...--A----------G------C--------------C---CA------------------A--C-------------T----C-T---G-------A--CT--A---A--------------------------------- 7741
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -T-T--...----G---A...GA----...GT--C--------G------C------------------CA-------ACA-----G-------------------T---A------GC------G--C--C----A-----------G-----------A--------- 8530
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --TAC-...----A---A...GA----...-T--------T--G-A----C------------------CA--G--AGAG------G-----------A-G---G-T---A------GC---------C-------A-------------CT--------------A--- 8541
28_BF.BR.99.BREPM12609 -G----...---GT--A-...----A-...-------------G------C-------------------------AC--------------C----CAG-T----T---A---A-C--------A--C---A-------------T--------------A-------- 7943
29_BF.BR.01.BREPM16704 -G----...---GTT---...------...--------------------C--------C-------------G------------------------AG-T----T---A---A-C-----------C--A-----------------------------A-------- 7987
31_BC.BR.04.04BR142 -GTAC-...----T----...------...--A-------T--G--A---C------------------CA----------------G-G----------G-----T---A------GC---------C-----------------T---T----------A-------- 7992
32_06A1.EE.01.EE0369 -GTA--...----A---A...-C----...G------------G--A-----------G----------CA--G--ACAC--A---G----------CC-C-----T---A------G----------C--------------------------------A-------- 8168
33_01B.ID.07.JKT189_C -CTA--...-ATCAG-A-...----A-...--------A----G-A----C--------------C---CA---------------GG-G----------G-----T---A--G---GC---------C--------T-------------------------------- 7834
34_01B.TH.99.OUR2478P -CTAC-...-ATCAT-A-...----A-...--A------------A----C-------G------C---CA--G----A--------G-GA---------C-----T---AT-T---GC------------A-------------------------------------- 7708
35_AD.AF.07.169H -TTAC-...--G-G--AA...G---AT...-T--G------A-G-A----C------------------CA-------AC------G-----------C-G-----T---A------GCT--------C----------------------------------------- 7724
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -TTAC-...-GCCAT-A-...----A-GAA---------------A----CA------G------C---CA-----------A----G-G----------------T---A------GC----------T--A------------------------------------- 7742
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -TTAC-...-ACCA--A-...----A-...---------------A----C-------G------C---CA--G-------------G-G--C-------G-----T---A------GC--------------------------------------------------- 7724
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -GTT--...----G----...----A-...--------------------C-------G----------CA-----A----------G-G--C-------G-----T---A--T---GC---------C---A---A--------------------G--A--------- 7938
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --TA--...----G---A...CC--A-...--------------------C-------G----------CA--G--A----------G-GA---------G---T-T---A--G---G----------CG--A---A--------------------G--A--------- 7992
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -G--C-...---G-AG--...------...-------------G------C------------------------------------GGAA----------T----TA--A---A-C-----------C--A--------------T----------------------- 8039
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -G--A-...---G---A-...------...-------------------YC-------------------------------------GA-CW------G-T----T---AA------------T---C---A------------------TT----------------- 8004
43_02G.SA.03.J11223 -TTAC-...-ATCA--A-...C-A-A-...--------------------C-------G----------CA-----------------------------------T---A--G---GC------A--CG------A--------------------------------- 8025
44_BF.CL.00.CH80 -CTA--...----A----...------...--------------------C-------G----------CA--G-------------G-G--C-------------T---A--T---G----------CT--A---A--------------------G--T--------- 7957
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -TTA--...----A----...------...--------------------C-------G----------CA-----A-----------------------G-----T---A------G----------C-------A--------------------------------- 8501
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --TA--...----G---A...GA--A-...------------AG------C-------G----------CA--G---------G---G-GG---------------T---C--T---G----------C---A---A--------------------G--A--------- 7918
47_BF.ES.08.P1942 ----A-...---G-T---...------...-------------G------C------------------------------------GG-----CG-C--G-----T---AA-----------AT---C--A----------------------------A--------- 7959
48_01B.MY.07.07MYKT021 -CT---...-ATCAG-A-...----A-...--------A------A----C--------------C---CA--G---------G---G-G----------G-----T---A------GC---------C----------------------------------------- 7753
49_cpx.GM.03.N26677 -TTA--...----A---A...-C--A-...G------------G------C-------G----------CA--G---GAC------G-----------C-------T---AT-GA--G----------C-----------------T-G--------GT-A--------- 7969
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -G----...---------...------...G-------------------C----G--------------------------C--T-GAGTCG-C--C--CT----T---A-------------T------A----------T--------------G------------ 7733
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -TTTC-...-ATCAT-A-...----A-...---------------A----C-------G------C---CA--G---C---------G-G----------G-----T---T------GCG--------C--A------------------CT------------------ 7871
53_01B.MY.11.11FIR164 -TTAC-...-ATCAR-A-...----A-CAA-T------A------A----C-------G------C---CA--G---------R---G-G----------G-----T---A--R---GCG-----M-----A-----------------------------A-------- 7861
54_01B.MY.09.09MYSB023 -TTAC-...-ACCA--A-...----A-...--------------------C-------G------C---CA--G---------G---G-GA---------------T---A-AGA----------G-----A-----------------------------A-------- 7950
55_01B.CN.10.HNCS102056 -CTTC-...-ATCAT-A-...----A-...--------A------A----C-------G------C---CA--G-------------G-G----------G-----T----C-G---GCG-----------A------------------CT------------------ 7864
O.BE.87.ANT70 -C-AA-...-ATCA--AA...GA--A-...G-A-GA-C---A-G-A---C--G--G--G---------AGA--G---GCC---G-GG--A-CC-CGCC-C-A--G-T----C----GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AATAT-G-GG-CT-------T------CA- 8589
O.CM.91.MVP5180 -CTG--...---CA--G-...CA--A-...G-A--A-C---A-G-A---C--G---------------AG-------GCC--AG-GG-CAGCC--GCCACCA----T----CA--AGT-G-ACACG-----CA---CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA- 8615
O.CM.98.98CMA104 -C-A--...-ATCA--AA...TC--A-...GTA-GAGT---A-G-----C--G-----G---------AG-------GCC---G-TG--A-C---GCA-C-A----T----CA---GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA- 8093
O.FR.92.VAU -C-A--...-A-CAA-AA...GC--A-...GTA-GA-C---A-G-----C--G-----G---------CGA------GCG---G-GG-C--C---GCC-C-A--G-T----CAT--GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG-TT-------T------CA- 8155
O.SN.99.99SE_MP1299 ---A-A...-ATCA--AA...CC--A-...G-A--AGC---A-G-----C--G-----G---------AC---G--TGCC--CG-TG--A-CC-GGCC-C-A----T----C----GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG----------T------CA- 8657
O.US.10.LTNP -CTA--...-ATCA--AA...GT--A-...G-A-GA-C---A-G-----C--G-----G---------AGA--G---GCC---G-GG-GA-C---GCA-C-A--G-T---------GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AATAT-G-GG--T-------T------CA- 8513
O.US.97.97US08692A -C-A--...-ATCA--AA...TC--A-...G-A--A-C---A-G-A---C--G-----G---------AGA--G---GCC-----TG--A-CC-CGCC-C-A--G-T---AC----AT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG--T-------T------CA- 8079
N.CM.02.DJO0131 -TTA--CCAA----AA-AACC------...--A--------A----A--C--------GC-T-----GACA--G-------------G-GA-------C-G-----T----A-----G-------G--CT-CA---A-----TGA-----CT--------------C--- 7975
N.CM.04.04CM_1015_04 -TTA--...-----AA-C...------...--A--------A-------C--------GC-T-------CA--------G------TG-G----------------T---A------G-------G--CTGCA---A----GTGAC-C--CT------------------ 7947
N.CM.06.U14842 -TTA--...-----AA-A...C-----...--A--------A----A--C--G-----GC---------CA----------------G-G----------------T---A------G-------G--C--CA---A-----TGAC----CT--------------C--- 8015
N.CM.95.YBF30 -TTA--...-----AG-A...------...--A--------A----A--C-----G--GC-T-------CA--------G-------G-G----------G-----T--CA--T---G-------G--C--C----A-----TGA-----CT--------------C--- 8093
N.CM.97.YBF106 -TTA--...--G--AG-AGCC------...--A--------A----A--C--------GC-T-----G-CA--------G-------G-G----------G-----T------G-----------G--C--CA---A-----TGA-----CT-------------GC--- 8051
N.FR.11.N1_FR_2011 -TTA--...-----AG-A...C---AT...--A--------A-------C--------GC-T-------CA--------G-------G-G----------------T--CA------G-------G--C--CA---A-----TGA-----CT--------------C--- 7875
P.CM.06.U14788 -TT-G-...-TGCA-GG-...G-CCC-...G-A-GA-TAG-ACC-----C---C--------------AGC--G--AC-G------G--CA----GC--G-A----TA---C-T--C-----------C---A---A-T--GTGG-GCAG-T------GATA--AGTCAG 8100
P.FR.09.RBF168 -TTGG-...-TG-A-GG-...GATCC-...G-A-GA-TAG-ACC-----C-A-C--------------AGC--G--AC-G------G--CA----GC--G------T----C-T--CG----------C---AA--A----GTGG-GCAG-T------GAT---AGTC-G 8640
CPZ.CD.06.BF1167 -CTA--...-A---AG--...------...--A-GTCA---A-------C--------G------C--ATC--G---------G-GG-GGG---ATCCAGTA----T----CA------------A--CTGC--ACAG--CCT---G-GG-T------GAC--CAGT-A- 8703
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -TTA--...---G--AAT...CA----...--A---G---T--G--A--C----A---G-----------AC-T-----G------A--CA----G----G---G-T----C-T---G-------A-----T----A---CCT-AG----CT--------AA-------- 8054
CPZ.GA.88.GAB1 -TTA--...---GT--A-...----A-...-AA-GA----T--G--A---C--C----G------C---CA-------AG------AG-GA--------G-A--G-G----C----------------C--C--A-A----G-GA-T-GG--------GA------C-AG 8582
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -CTAC-...-A-G-GGA-...CA--AT...--A--GCA---A-G------C-C-----G---------C----G---GAT---G-GG-CG-CC-CGCCC-GA----T---CAGCA-CG-------G--C--C----A---CCT-----GG-T------GAC--GTCTCA- 8192
CPZ.US.85.US_Marilyn -TTT--...-----AA-T...C---A-...--A--------A-------C--------GC-C----A-A-C-----AC-T------A-CGA-------C-G-----T---A------G-------A-----T----A---CCTGA-----CT---------A---GAG-- 8550
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Rev end (TAA) in some lineages Rev end
B.FR.83.HXB2 CTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAA...CTTCTGGGACGCAGG.....................GGGTGGGAAGCC.....................CTCAAATATTGGTGGAATCTCCTACAGTATTGGAGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGC 8667
Rev exon 2 _L__T__L__D__C__N__E__D__C__G__.__T__S__G__T__Q__.__.__.__.__.__.__.__G__V__G__S__.__.__.__.__.__.__.__P__Q__I__L__V__E__S__P__T__V__L__E__S__G__T__K__E__*_
Env __L__L__L__I__V__T__R__I__V__E__.__L__L__G__R__R__.__.__.__.__.__.__.__G__W__E__A__.__.__.__.__.__.__.__L__K__Y__W__W__N__L__L__Q__Y__W__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__L__
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------C------C-------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------G-.....................-----G---CT------------GGTA--------------------A-T-----------A----T 7926
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---CGC--------C-G------CA------...----------A--ACAGTCTCAAGGGGCTGAGACTG----------G-.....................-----G---CT-G-------T--GTTA------G---G------G-GAGT-------A---CT---- 7879
A1.ES.06.X2110 ---TG----------C------GC-------...----------A---CAGTCTCAAGGGGCTGAGACTG----------G-.....................-----G---CT-G----------GATA-------T--G---G-----A-T------CA----T---- 7926
A1.IT.02.60000 ---CG---C-----C-G------C-------...--------------CAGCCTCAAGGGACTGAGACTG--------G-G-.....................---------CTA--------T---GTA------G-C-G---G-----------------A--TC--A 8708
A1.KE.06.06KECst_001 ---CA---------C-G------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGGTTGAGACTG--------G-G-.....................A----G---CT------------GATA------G---G---------A-T-------A---AT---G 7939
A1.RU.11.11RU6950 ---CA---------C-G------C-------...--------------CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG-T------G-G-.....................---------CT-G----C--T--GGGA------G-----------------------A---ATC--G 8215
A1.RW.07.pR463F ---CA---------C-G---A--CA------...--------------CAGCCTTCAGGGACTGAGACTG------A-G-G-.....................-----G---CT---------T---TTA--C---G-------------A-G-------A---AT---- 8694
A1.SE.95.SE8538 ---CA---------CTG------C-------...----------AG---.....................----------G-.....................-----G---CT------------GGT--------T--G---------A-T-------A--------- 7884
A1.TZ.01.A341 ---CA---------CCG------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGGTTGAGACTG----------G-.....................-----G---CT------------G-T-------G-G-G---------A-T-------A----T---G 7862
A1.UA.01.01UADN139 ---CA-A-CA----C-G------C-------...--------------CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG--------GAG-.....................---------CT-G-------T--GGGA------G--------------GG-------A---ATC--- 7884
A1.UG.07.p191845 ---CACA-------CCGA-----C-------...----------A--ACAGTCTCAAGGGGTTGAGACTG----------G-.....................---------CT------------GGTA------G-G--A-----G--A-C-------A--------T 8787
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---CA-----------G------C-------...--G.....................GGACTGAGACTG------A-G-G-.....................A-TC----C-T------------G-T---------C----------G----------A-CTCT---- 8122
A2.CD.97.97CDKTB48 T-GCA---------C-G--------------...---G------A---CAGTCTCAAGGGGCTGAGACTG----------G-.....................------C--CT---------T--GGTA------G--------T-G----C-------A----A---- 7998
A2.CM.01.01CM_1445MV --GCA-A-C-----C-G------C----AC-...----------A---CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG--------G-G-.....................A--------CT---------T--GTTA------G---G------G----------------AT--AG 7893
A2.CY.94.94CY017_41 T-GCA-A-------C-G------C-------...----------A-T-CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------GT.....................-----GA--CT---------T--GTTA--C---G---G------G------------A-------AT 8060
B.AR.04.04AR143170 --------C-----C-G--------------...---------------.....................-----------T.....................--------C--------CA----G-----------A--R------C-C--------------T---- 7843
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------------------...----------T----.....................---------CTY.....................-----G----------R------R-RR-----------------G-G---------KR--------T 7877
B.BO.09.DEMB09BO001 --------------C-G--------------...---------------.....................---------AT-.....................-----------------------G---------G-A------------G------------------ 8026
B.BR.06.06BR1119 ------------A---G--------------...---------------.....................-----------T.....................-----G--CCT------CA-T--G--A-----------------------G--C------------- 8098
B.CA.07.502_1191_03 -------------C--G--------------...---------------.....................---A------T-.....................---------------------------------G-A--------G--------------C------T 8114
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ----------------G--------------...---------------.....................----------TT.....................--G--G----------G------G--------------------------------------T---- 7883
B.CN.10.DEMB10CN002 ------------------A------------...A--------------.....................------------.....................------------G-------GA------------C------G--GC----G--C--------T---- 8043
B.CO.01.PCM001 --C-A-----------G--------------...--G------------.....................------------.....................----GG----------G------G--------------------G---------------------- 7850
B.CU.99.Cu19 ----------------G--------------...--G------------.....................---------CT-.....................-----------------------G------------------------------------------T 8234
B.CY.09.CY266 --------C------G---------------...AC-------------.....................---------AT-.....................--------------------T-----A----------------------G----------------- 7883
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------------C-G--------------...A---------A----.....................---------CT-.....................A----G-----------------G-----------------------------------A------- 7955
B.DK.07.PMVL_011 -------------------------------...---------------.....................------------.....................----------------G------------------C--------------G---------------- 8100
B.DO.05.05DO_160884 --------------C-G--------------...---------------.....................------------.....................-----G-----------------G-----------CA---------GA------------------- 7835
B.ES.09.P2149_3 -----------------------------G-...---------------.....................------------.....................--G--------------------G--C--------------------------------A------- 8089
B.FR.08.DEMB08FR002 --------------C-G--------C---G-...--------------A.....................--------GAT-.....................-----G-----------C-----C----------T---------------------A--C------- 8082
B.GE.03.03GEMZ004 ---------C----C-G------------G-...---------------.....................---------CT-.....................-----G---CT------------G-----------------------------------C------- 7868
B.HT.05.05HT_129389 ---T----------C-G-----G-------G...A--------------.....................------------.....................-----G-----------------G------------------------------------------- 7891
B.JM.05.05JM_KJ108 ----AC--------C-G-------------G...AC------------A.....................-----------T.....................G-G--G------------------------------------------------------------T 7868
B.JP.05.DR6538 ---T----------C-G--------------...---------------.....................------------.....................-----------------------G--A----------------------G------AA---A----- 8703
B.KR.07.07KYY4 ----------------G------G-------...----------T----.....................---------AT-.....................--T--------------------G-----C--------------------A-----------T---- 8329
B.NL.00.671_00T36 ----------------GT-------------...---------------.....................------------.....................--------C--------------G--A-------T-----------G-GG------------T---T 8228
B.PE.07.502_2649_wg8 --------------C----------------...---------------.....................------------.....................-----G----------------------------T----------------------A-C------T 8109
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------C-G--------------...---------------.....................--------TCT-.....................-----------K--------------A---------------G------G----------------- 7862
B.RU.11.11RU21n --------------C-G--------------...----------T----.....................------------.....................-----------------------G----------T------------------------C------T 8195
B.TH.07.AA040a_WG11 ----G----A------G-C------------...---------------.....................------------.....................--------------------T--G------------------------------------------- 8000
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------------G-AC----AC----G...A--------------.....................------------.....................-----G--------------A--G---------------------------------A-----C--- 7898
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------------G---------------...---------------.....................------------.....................----------T-----------------------T-------------------------------T 8638
B.UA.01.01UAKV167 ----------------G--------------...---------------.....................--------G---.....................-----------------------G-----------C-------------G-------A----T---T 7931
B.US.11.ES38 -------------C--G------C-------...T---------A----.....................---------AT-.....................-----G-----------------G-------------------------G-------A--------T 8619
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------------G--------------...---------------.....................-------G----.....................---------CT------C-----G----------T----------------------A--------- 7901
B.VE.10.DEMB10VE001 --------------C-G--------------...---------------.....................---A-----ATA.....................---CTG-----------------G-T-------------------------------A-C------T 8048
B.YE.02.02YE507 -------------------------------...-----------G---.....................-C---------T.....................--------CG-----------------------G--------------------------------- 7898
C.AR.01.ARG4006 ----A-A--A----C-G----AGCG-C----...-G------------C.....................---------AT-.....................--T-------TAG-A-GC--TG-G---------G---TA--G-----A--G------A----TC--- 7858
C.BR.07.DEMC07BR003 ---T--A--A----C-G----AGCG------...--------------CAGTCTCAGGGGACTACAGAGG---------AT-.....................--T--G--C-T-G-A-GC--TG-G---------G---TA--G-----A--G--A---A----TC--T 8110
C.BW.00.00BW07621 ---CA-A---G---C-G----AGCG------...--------------CAGCCTCAAGGGACTCCAGAGG--A------AT-.....................--T------CT-G-A-T---TG-G---------G---TA--G-----A--G------A----T---T 8023
C.CN.98.YNRL9840 ---CA-A---G-GAC-G----AG-G-----G...-------------ACAGTCTCAGGGGACTACAGAAG------C-----.....................--T------CT-G-A-G---TG-G---------G---T---G-----A--G------A----TC--- 7889
C.CY.09.CY260 --ACT----AT-GA--G------CA--A---GTT---G------A--TCCTCCTGGGGGGACTGCGGAGG---G---TCAT-.....................A-GT-T-T-GT-A-T---G-TG-GTT-----------TA--G--------G----T-AG---TC-TG 7926
C.ES.07.X2118_2 ---CA-A---------G----AGCG------...--------------CAGTCTCAGGGGGCTGCAGAGG------------.....................--T--G---CT-G-A-GC--TG-G---------GK--T---------A--G------A----TC--- 8073
C.ET.02.02ET_288 ----A---------C-G----AGCG------...--------------CAGCCTCAAGGGACTACAGAGG---------AT-.....................--T--G---CT-G-C-G-A-TG-G---------G---TA--G-----A--G------A----TC--- 7893
C.GE.03.03GEMZ033 ---CA-A-------C-G-C--AGCA-C---G...--------------CAGTCTCAAGGGACTACAGAGG------------.....................--T-------T-G-A-G---GG-G---------G---T---------A--G------A---ATC--- 7895
C.IL.98.98IS002 ---CA-A---G-G-C-G----AGCA------...A-------------CAGCCTCAGGGGAATACAGAGG------------.....................--T--G---CTAG-A-G---TG-G---------G---TA--G-----A--G------A----TC--T 8016
C.IN.03.D24 ----A-A-CAG-GAC-G-----GCG------...--------G-----CAGCCTCAGGGGACTACAGAGG------------.....................--G------CT-G-A-GC--TG-G-----C---G---T---G-----A--G------A----TC--T 8759
C.KE.00.KER2010 --GCA-A---------G-----G-G------...--------------CAGTCTCAGGGGACTACAGAAG------------.....................--T--G---CT-G-A---TGTG-G---------G-------G-----A-GG------A----TC--- 7877
C.MM.99.mIDU101_3 ---CA-A-CAG-GAC-G----AG-G-----G...--------------CAGTCTCAGGGGACTACAGGGG------------.....................--T------CT-G-AGG---TG-G---------G---T---G-----A--G------A----TC--- 8047
C.MW.93.93MW_965 ---CA-A---------G----AGCA------...--------------CAGTCTCAGGGGACTGCAGAGG------------.....................--T--G---CT-G-A-G---TG-G---------G-G-TA--G-----A-GG------A----TC--- 7863
C.SN.90.90SE_364 ---CA-A---------G----AGCA------...--C---.....................ATACAGAGG---------A--.....................--T--G---CT-G-A-GC--TGYG---------G--TT---G-----A--G------A----TC--- 7812
C.SO.89.89SM_145 ---CA-A---G-G-C-G----AGCG------...--------------CAGTCTCAGGGGACTACAGAGA------------.....................--T--G---CT-G-A-----TGGG---------G---T---G-----A--G------A----TC--- 7914
C.TZ.02.CO178 ---CA-A-------C-G----AGCG------...--------------CAGTCTCAGGGGACTACAGAGG---------A--.....................--T--G--CCT-G-AGG-TG-GGG---------G---T------G--A--G-----CA----TC--T 7892
C.US.98.98US_MSC3018 ----A-A---G-GAC-GT---AGCG------...--------------CAGCCTCAGGGGACTACAGAGG---------A--.....................--T--G---CT-G-AGG---TGG----------G---T---G-----A-GG------A----TC--T 7811
C.UY.01.TRA3011 ----A-A--A----C-GT---AGCG------...--------------CAGCCTCAGGGGACTACAGAGG---------AT-.....................--T--G----TAG---GC--TG-G--A------G-C-TA--G-----A--G------A----TC--T 7865
C.YE.02.02YE511 ---CACA---------G----AGCA------...--A-----------CAGTCTCAAGGGAATACAGAGG-----------T.....................--T--G---CTAG-A-G---TG-G---------G-G-TA--G-----A--G-----------TC--G 7880
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ---CA-A---------GT----G-G------...-G------GA----CAGTCTCAGGGGACTACAGAGG------------.....................--T------CT-G-A-G---TG-G---------G---T---G--------G-----CA--------- 8020
C.ZM.02.02ZM108 ---CA-A--------G-----AGCA------...----------A---CAGTCTCAAGGGACTACAGAGG---------AT-.....................--T--G---CT-G-A-G---TG-G---------G---TA--G-----A--G-----------TC--- 8725
D.CD.83.ELI ----A----A----C-GT---------A---...---------------.....................--------CAT-.....................---------CT---------------------------------G-G---C------AG-------T 8203
D.CM.10.DEMD10CM009 ----A----A----C-G------C----A-C...---------------.....................-----------A.....................---------CT------------G-------------G------G------------A--------T 8005
D.CY.06.CY163 ----A----A----C-G------C-----G-...---------------.....................-----------A.....................---------CT------------G-----------A--------G------------A---A----- 7880
D.KE.97.ML415_2 ---T----------C----------------...--C------------.....................------------.....................---------CT------C-----G----------T------------A---------A--------- 8139
D.KR.04.04KBH8 ------A--A----C----------------...---------------.....................-----------A.....................G----G---CT-G-------T--G--A-------TA---------------------A----A---T 8580
D.SN.90.SE365 ----A----A----C-G--------------...--------------A.....................--A-------T-.....................-----G---CT-----G------G----------TA--------G--A---------A--------- 8665
D.TD.99.MN011 ----A----A----C-G------C----A-C...---------------.....................-----------T.....................---------CT--------------------------G------G-----------CA--------- 7857
D.TZ.01.A280 ----A----A----CC--AC---------G-...----------A----.....................------------.....................A----G---CT------C-----G--A-------T---------G------------A----T---- 7855
D.UG.08.p191859 ----A----A----C-G-----------C--...---------------.....................------------.....................---------CTT-----CA----C----------TC--------G------------A-C------T 8675
D.YE.02.02YE516 ----A----A------G------C------C...---------------.....................------------.....................---------CT------C--T--------------C-G------G----T-------A--------T 7847
D.ZA.90.R1 --------------C-G--------------...---------------.....................------------.....................---------CT------------G---------------------------------A--------- 8021
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---CA-A--A----C-G------C----A-C...AGGGG-CTGA-G--A.....................-----------T.....................---------CT---------TG-G--A----------G-------------------A--------- 7730
F1.AR.02.ARE933 ---CA-A--A----C-G------C------C...-GGGGACTGA-G---.....................--T-----G---.....................-------TGCT-G--------ACG-T----------------T---GA-T-------A--------T 7937
F1.BE.93.VI850 ---CA-A--A----C-G-------------C...AGGGGCCTGA-G---.....................-----------T.....................---------CT-G--------ACG-G-------------------------------A-C---C--T 7944
F1.BR.07.07BR844 ---CA-A---------G-----------A-C...-GGA-CCTGACA---.....................----------T-.....................---------CT-G--------GC----------------------------------A-----C--T 8436
F1.CY.08.CY222 ---CA-A--A----C-G-A----C----A-C...AGGGGACTGA-G---.....................---------AT-.....................---------CT----------A------------T----------------------A--------- 7833
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----A----A----C-G-----------A-C...AGGGGACTGA-G--A.....................----------T-.....................------CT-CT----------GCG-----------C---------------------A-A------T 7975
F1.FI.93.FIN9363 ---CA-A--A----C-G-------------C...AGGGGACTGA-G---.....................------------.....................---------CT-G----CA--A-----------------------------------A--------T 7963
F1.FR.96.96FR_MP411 ---CA-A--A----C-G-A----C------C...AGGGGACT-ACG---.....................---------A--.....................---------CTA-----C---GC----------------------------------A--------- 7834
F1.RO.96.BCI_R07 ---CA-A--A----C-G------C----A-C...AGGGG-CTGA-AG--.....................------------.....................---------CT----------ACG---------------------------------A--------- 8721
F1.RU.08.D88_845 ---CA-A--A----C-G-----G-------C...AGGGGACTGAAA---.....................-----------T.....................--------CCT---------AGC---A------G-----------------------A--------- 8153
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---CA-A--A----C-G------C----A-C...AGGGGACTGGAA---.....................------A-----.....................---------CT------C---GCG---C-----------------------------A----TC--- 7988
F2.CM.97.CM53657 ---CA-A--A----C-G------C----A-C...AAGGGACT-ATA---.....................---------AT-.....................---------CT-G--------GCG---------G-C-G----A--------------A--GATC--- 7838
G.BE.96.DRCBL ---CA---------C-G------CG------...-------------ACAGTCTCAAGGGACTGAGATTG------------.....................----------T---------T--GTT-------GC--G-------------------A---AT---- 8627
G.CM.10.DEMG10CM008 ---CACA-------C-G------CA------...A--T----------CAGTCTCCAGGGACTGAGCCTG..........................................GT---------T--GTT-------G-----------------------A---AT---- 8030
G.CN.08.GX_2084_08 ---CA---------C-G------CA--A---...--C---AA------CAGTCTCCAGGGACTGAGACTG-T------G-G-.....................---------CT------------GTT-------G-----------------------A-A-AT---- 7921
G.CU.99.Cu74 ----G---------C-G-A----CA------...----------A---CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------G-.....................---------CT------------GGT-------G-----------------------A---AT---G 8307
G.ES.09.X2634_2 ---CA-A-------C--------CA------...--CT---------ACAGTCTCAAGGGACTGAGACTG--------G-G-.....................--------CCT---------T--GTT---C---G---G-----------G------CA---AT---- 8165
G.GH.03.03GH175G ---TGC--------C-G------CA------...--------------CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------G-.....................---------CT------------GTT-------GT----------------------A----T---- 8734
G.KE.93.HH8793_12_1 ---CA-------A-C-G------CG------...----------A--ACAGTCTCAAGGGACTGAGACTG--------G-G-.....................----------T---------T--GTT-------G---G---G---------------A---AT---- 8058
G.NG.09.09NG_SC62 ---CA---C-----C-G------CA-CA---...--C-----------CAGTCTCCAGGGACTGAGACTG-------CG-G-.....................---------CT------------GTT-------G----A------------------A----T---G 7867
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Rev end (TAA) in some lineages Rev end
B.FR.83.HXB2 CTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAA...CTTCTGGGACGCAGG.....................GGGTGGGAAGCC.....................CTCAAATATTGGTGGAATCTCCTACAGTATTGGAGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGC 8667
Rev exon 2 _L__T__L__D__C__N__E__D__C__G__.__T__S__G__T__Q__.__.__.__.__.__.__.__G__V__G__S__.__.__.__.__.__.__.__P__Q__I__L__V__E__S__P__T__V__L__E__S__G__T__K__E__*_
Env __L__L__L__I__V__T__R__I__V__E__.__L__L__G__R__R__.__.__.__.__.__.__.__G__W__E__A__.__.__.__.__.__.__.__L__K__Y__W__W__N__L__L__Q__Y__W__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__L__
G.PT.x.PT3306 ---CA-----------G-----GCA------...--C-----------CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------G-.....................---------CT---------T--GTT---C---G---------------G------CA---AT---- 8664
G.SE.93.SE6165_G6165 --CCA-----------G------CA------...--------------CAGCCTCAAGGGACTGAGACTG----------GT.....................--T-------T---------T--GTT-------G-CAG-------------------A----T---- 8106
H.BE.93.VI991 --------C-------G------C-------...--------GA-A---.....................------------.....................------CT-CT-G----------G-T-------G-A-----G---------------A----T--A- 8066
H.BE.93.VI997 --C--------------TA----C-------...--------GA-A---.....................--AA----G---.....................--------CCT---------T------------G-A---------------------A---AT---- 7981
H.CF.90.056 ---------A------GT-----C-------...--------GA-A---.....................---A--------.....................---------CTC--------T-----A--C---G-A---------------------A--GAT---- 7986
H.GB.00.00GBAC4001 ----------------G------C-------...--------GA-A---.....................------------.....................---------CT------C-----G---------G-A-----G-------------------AT---- 8175
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---CG-----------G------C------G...AC-------------.....................--------GAT-.....................---------CT-G-------GG-GTGT------G-G---------------------A----T---- 7870
J.CM.04.04CMU11421 ---CA-A---------G------C------G...AC-------------.....................--------GAT-.....................---------CT-G----C--TGC-TG-------G-G---------------------A----T---- 8193
J.SE.93.SE9280_7887 ---CG---------C-G------C-----G-...AC--------T----.....................--------GAT-.....................---------CT-GT---C--TG--TG-------G-G---------------------A----T---- 7974
J.SE.94.SE9173_7022 ---CG---------C-G------C-----G-...AC--------T----.....................--------GAT-.....................---------CT-GT---C--TG--TG-------G-G---------------------A----T---- 7981
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----G----A----CG---------C----C...AGGGGACTGAAGG--.....................A-T---------.....................--------CCT------C--GA---T-------G-------GA-------------CA---A----- 7850
K.CM.96.96CM_MP535 ----A----A-----G--------CC-----...AGGGGACTGA-GG--.....................--T---------.....................---------CT------C--TG----------------------------------CA--------- 7827
01_AE.AF.07.569M ---CA---------C--------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGACTGAGACGG----------GT.....................---------CT-G----C--T--GTTA------G-C----------GA-T-------A--TCT---- 7879
01_AE.CN.09.1119 ---CAG--------C-G------C-------...--------------CAGTCTCAAGGGACTGAGACAG----------G-.....................--G------CT-G----C--T--GTT-------G-------------A-T-------A--TCT---T 7910
01_AE.HK.04.HK001 ---CA------------------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------G-.....................---------CT-G-------T--GTTA------G-G-----------A-T-------A--TCT---- 8049
01_AE.JP.x.DR0492 ---CA---------C-G------C-C-----...----------A---CAGTCTCAAGGGATTGAGACGG----------TT.....................---------CT-G-------T--GTCA------G-C-----G-----A-C-------A--TCT---- 8708
01_AE.TH.04.BKM ---CA-----------G-----GC-------...----------A---CAGTCTCAAGGGACTGAGACGG---------AG-.....................---------CT-G-------T--GATA------G-C-----------A-C-------A--TCT---T 8676
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ----G---------C-G-A----C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGACTGAGACGG----------G-.....................---------CT-G----------GATA------G-C--------G--A-T-------A--TCT---- 8124
01_AE.TH.90.CM240 ----AC--------C-G------CG------...----------A---CAGTCTCAAGGGACTGAGACGG----------G-.....................---------CT-G-------T--GTTA------G-C-----------A-T-------A--TCT---- 8241
01_AE.VN.98.98VNND15 ---CA---------C-G------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGACTGAGACGG----------G-.....................---------CT-G-------T--GTTA--------C-----------A-T-------A--TCA---A 7958
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ---TGCA--------TG-----GGCC-----...----------A---CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG------------.....................------CT-CT-G-------T---GCA--C----T-AG---------A--------------T---- 8119
02_AG.ES.06.P1261 ---TGC--------C-G------C-------...----------A---CAGTCTCCAGGGACTGAGACTG------A-----.....................------C--CT---------T---TCA--C---G-----------------------A----T---- 8126
02_AG.FR.91.DJ263 ---TG---------C-GT----GC-------...----------A---CAGCCTCAAGGGACTGAGACTG------------.....................---C-----CT-G-------T----TA--C---G-----------------------A---AT---- 8063
02_AG.GH.03.03GH181AG ---CA---------C-G--------------...----------A---CATCCTCAAGGGACTGAGACTG------------.....................---------CT------C--T---GCA--C---G-C-----------A-T-------A----T---- 8729
02_AG.LR.x.POC44951 ---TGC--------C-G------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG------------.....................---------CT---------T---TCA--C---G-----------------------A---AT---- 8659
02_AG.NG.x.IBNG ----A---------C-G------C-------...----------A--ACTGTCTCAAGGGACTGAGACTG-------G----.....................---------CT---------TA--TCA--C---GT----------------------A---AT---- 8194
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---TG---------C-G------CA------...----------A---CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG-----------T.....................------C--CT---------T--GTCA--C---G-----------------------A---AT---- 7893
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --GCG---------CTG------G-------...A---------A---CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG-T----------.....................------GT-CT-G-A-----T---TCA--C---G-----------------------A---AT---- 7873
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---TGC--------C-G------C------G...----------A---CAGTCTCAAGGGACTGCGACTG------------.....................---------CT---------T---ACC--C---G-----------------------A---AT---- 7878
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------C-G--------------...---------------.....................------------.....................----------------------------------T--------------G-------A---ATC--A 7844
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------A------G------C-------...--------GATA---.....................------------.....................-----G---CT------CT----G-T-------G-A-----G---------------A---AT---T 8040
05_DF.BE.x.VI1310 ----AC---A------GT-------------...---------------.....................------------.....................---------CT-----GC----CG--A----------G-------------------A--------- 8073
06_cpx.AU.96.BFP90 ---CGG--------C-G------C-------...A--------------.....................---------AT-.....................---------CT-G----C--GA--TGT------G-A---------C-----------A----T--AT 8715
07_BC.CN.98.98CN009 ---CA-A--AG-G-C-G----AG-G------...-------------ACAGTCTCAGGGGACTACAGAGG------------.....................--T------CT-G-A-G---TG-G-----C---G-------G-----A--G---A--A----TC--G 8010
08_BC.CN.06.nx2 ---CA-A--A--GACGGG---AGGG------...T----------G-ACAGCCTTAGGCGACTACAGAGG----------G-.....................--T------CT-G-A-G---TG-G-----C---C---T---G-----A--G---A--A----TC--G 8644
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---CA----A----C-G------C-------...A---------A----.....................-T----C-GAT-.....................---------CT-G-------TGCG--A------G-----------------------A----T---- 7839
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----A----A----C----------------...-------------T-.....................--------G---.....................A--------CT---------------A-------T----------------------A--------- 8019
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----A--------------------C---G-...AC-------------.....................--------GA-S.....................--------CCT-G-------TAC------------C--A-----G------------A-----C--- 8066
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------G--------------------...---------------.....................------------.....................-------------------------------------G-------------------A--------- 8632
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---CA---------C--------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG--------G-G-.....................--------CCT------------GGTA------G---G---------A-T-------A---C----- 8113
14_BG.ES.05.X1870 ---CA-----G---C-G------CA------...--GT---------ACAGTCTCAAGGGACTGAGACTG--------G-GT.....................---------CT---------T--GTTA------G---G------------------CA----T---- 8170
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----G---C-----C--------C-------...--------------CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------G-.....................---------CT-G-------T--GTT-------G-C-----------A-T-------A--TCT---- 8060
16_A2D.KR.97.97KR004 T-GCA---C-----C-G------C-------...----------A---CAGCCTCAAGGGACTGAGACTG----------G-.....................---------CT------C--T--GTT-------G---G------G------------A----T--AT 8054
17_BF.AR.99.ARMA038 --------G-------G-A------------...---------------.....................---A--------.....................----GG-----------C--T-----A------------------------------A--------- 7856
18_cpx.CU.99.CU76 --------G-----C-G------C-------...---T----------CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG--------G--T.....................-----G--CCT---------T--GGT-------G-A-----GA------G-------A---AT---- 7996
19_cpx.CU.99.CU7 ---CA---CA----C-G------C-------...----------A---C.....................--------G-G-.....................---------CT---------T--GTT-------G-------G-----A-C-------A----T---- 7730
20_BG.CU.99.Cu103 --------------C-G------CA------...--------------CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------G-.....................-----G---CT------------GGG-------G-----------------------A---AT---- 8122
21_A2D.KE.99.KER2003 ----A----A----C-GG------------G...---------------.....................---GA-----G-.....................---------CT------------G--A------G---G------G-G----------AA-------T 7859
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---CA---------C-G------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------G-.....................---------CT------------GATA------G-G-----------A---------A---C---A- 7855
23_BG.CU.03.CB118 --------------C-G------CAT-----...--------------CAGTCTCAAGGGACTGAGACTA--------G-G-.....................---------CT------------G-T-------G-----------------------A---AT---- 8116
24_BG.ES.08.X2456_2 --------------C-G-----....................................GGACTGAGACTG--------G-GT.....................-----G---CT---------T--GTT-------G---G-------------------A---AT---T 8106
25_cpx.CM.02.1918LE ---CA---------C-G------CA------...----------A---CTGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------G-.....................-----G---CT------------G-----C---G-A-G-------------------A---AT---- 7887
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---T----------C-G------C-T-----...A---------A---CAGCCTCAAGGGACTGAGACGG----------G-.....................---------CT------------GGCC------G-G--------G------------A---A----- 8676
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --GTGC--------C-G------C-------...----------A---CAGCCTCAAGGGGCTGAGACTG----------G-.....................---------CT---------T--G---------G-A-----G---------------A---AT---- 8687
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------------...---------------.....................------------.....................-----G-----------------G---------G--------------------------------- 8068
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------G--------------...---------------.....................------------.....................-----------------------G--A----------T----------------------------- 8112
31_BC.BR.04.04BR142 ----ACA--A----C-G----AGCG------...--------------CATCCTCAGGGGACTGCAGAGG---------AT-.....................--T--G--C-TAAAA-GC--TG-G---------G---TA--G-----A--G------A----TC--- 8138
32_06A1.EE.01.EE0369 ---CGG----------G------C-------...AC--------A----.....................--------GAT-.....................--------CCT-AAA--C--GG-GTGT------G-A---------------------A-A-AT---A 8293
33_01B.ID.07.JKT189_C ----G---------C-G------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------G-.....................---------CT-G-------T--GTCA-------T------------A-T-------A--TCT---- 7980
34_01B.TH.99.OUR2478P ----------------G-A------------...----------A----.....................------------.....................----GG-----------------G----------T-------------------------------- 7833
35_AD.AF.07.169H ---CAG---------C-G-----C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGGTTGAGACTG----------G-.....................-----G----T------------GTT-------G-------------A-C-------AC--A----A 7870
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---CA---------C-G------C-------...----------A--ACAGCCTCAAGGGACTGAGGCTG--------G-G-.....................-----G--C-T------------GGTA------G-A-----------A-C-------A-C-CT---- 7888
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---CA----A----C-G------C---A--G...A---------A---CAGCCTCAAGGGACTGAGACTG--T-----G-G-.....................---------CT------C-----GGT-------G-------------A-T-------A-C-AT---- 7870
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---CACA--A----C-G------------GC...AGGGGACTGAA----.....................---------AT-.....................---C-G-----------C-----G--A-------T----------------------A--------T 8063
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---CA-A--AG---C-G-----------A-C...AGGGG-CTGA-G---.....................------------.....................------CT-CT-G--------T-G-T-------------------------------A--------- 8117
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------C-G--------------...---------------.....................------------.....................-----G-----------------GA-------------------------------------T---- 8164
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------C-G--------------...---------------.....................------------.....................-----G-----------------G-----------A---------------------A----TC--- 8129
43_02G.SA.03.J11223 ---CA---------C-G------CA--A---...--C-----------CAGTCTCCAGGGACTGAGACTG--------G-G-.....................--------CCT------------GTT-----------G-------------------A---AT---G 8171
44_BF.CL.00.CH80 ---CA-A--A-C--C-G-------------C...AGGGGACTGAAGG--.....................------------.....................---------CT-G----------G---------G-----------------------A--------- 8082
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---CA---------C-G------C------G...AC-------------.....................------C-GAT-.....................------C--CT-G-------TGCG--A------G--------------------------------- 8626
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---CA-A--A----C-G-------------C...AGGGGACTGAAG---.....................------------.....................------CT-CT-G--------GCGTG-------G-----------------------A--------- 8043
47_BF.ES.08.P1942 --------------C-G--------------...---------------.....................---------CT-.....................--------C--------C--------------------------------------CA--------- 8084
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------------C-G------C-------...--C-------A---CAGTCTCACGGGACTGAGACGG----------G-.....................---------CT-G-------T--GATA------GCG-----------A-T-------A--TCT---- 7899
49_cpx.GM.03.N26677 ---TG-------A-C-G------C-------...AC--------A----.....................--------GAT-.....................-----G---CT-G-------TG-C-TA------G-GA--------------------A----T---T 8094
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------G-----G--------...---------------.....................------------.....................-----G-----------------C-----------------------------------C------T 7858
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------------C-G-A------------...---------------.....................---G--------.....................---CG------------------G----------T-------------------------------- 7996
53_01B.MY.11.11FIR164 ----A---------C-G-----GC-------...----------A---CAGTCTCAAGGGACTGAGACGG----------G-.....................---------CT-G---RC--T--GTCA------G----------R--A-C-------A--TCT---- 8007
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---CA---------C-G------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG--T-----G-G-.....................---------CT-G-------T--GGT-------G-------R-----A-T-------A--TCT---- 8096
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---CA-A-------C-G-A----C----A--...---------............CAGGGACTGAGACGG----------G-.....................---------CT-G-------T--GTTA------G----------G--A-T-------A--GCT---- 7998
O.BE.87.ANT70 ----GCA-CAGGGA-CCA--A-G-GA-CAGC...TA----A-G-TTG-ACTGTGGATCCTAGGGCAGAAGATAATTA-T-TT.....................TG--G-AT---TGCAGC-G-AAC---A--C---CTA--A---T-GC-----------ACA------- 8735
O.CM.91.MVP5180 ----A-A-CAGGGA-CCG----C-GA-C--C...TAC-------TGG-ACTGTGGATCCTGGGACAAAAGACAATT-----T.....................TGT-G-CT---TG-AGC-G-AA-G--A------CTA--A---T-G--A---------ACA-A-C--- 8761
O.CM.98.98CMA104 ----GCA-CAGGGACCCA---AG-GA-CAGC...-A-------ATTG-ACTGTGGATCCTAGGGCAGAAGATAATT--T-GT.....................TG----CT---TAAAGC-G-AA----A--C---CTA--A---T-GC-----------ACA--TC-T- 8239
O.FR.92.VAU ----GC--CAGAGA-CCA--A-T-GA-CAG-...-AC-------TTG-ACTGTGGATCATAGGGCAGAGGACAATT-----T.....................TG--G-CTC-TTAAAGC-A-AA----A--C---CTA--A---T-GC-A-C-------ACA-ATC-A- 8301
O.SN.99.99SE_MP1299 ----GCA-CAGGGA-CCA--C-G-GA-CAGC...-A--------TTG-ACTGTGGACTCTGGGACAGAAGATAATTAGT--T.....................TG--G-CT---CATAGC-G-AA----A--C---CTA--A--GT-GC-----------ACA---C-A- 8803
O.US.10.LTNP ----GCA-CAGGGA-TCA--A-G-GA-CAGC...-A----A---TTG-ACTGTGGATCTTGGGACAGAAACTAATTA-T--T.....................TG--G-AT---TACAGC-G-AAC---A--C---CTA--A---T-GC-----------ACA--TC-T- 8659
O.US.97.97US08692A ----GCA-CAGGGA-CCA--A-T-GAGCAGC...-A----A--GTTG-ACTGTGGACTCTAGGGCAGAAGATAATTA-T--T.....................TG--G-AT---TGCAGC-G-AA----A--C---CT---A---T-GC-----------ACA-ATC-AG 8225
N.CM.02.DJO0131 --C---------CC-GCA-----C-C----G...--C--------G--CCTCATCAGGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-.....................AGA-C-CGC-T----GGAA-AA--GCA------G-AA-A--GT-----G--------A-C------- 8121
N.CM.04.04CM_1015_04 ------------AAC-CA-----C-C----G...A-C-------AG--CCTCAACAGGGGACTGCAACTATT-AAT---CT-.....................AGA---CGC-T----GGAA-A---GCA------G-AA-A--GT----AG--------A-C------- 8093
N.CM.06.U14842 --C----------C--CG-----C-C-----...----------AG--TCTCAGCAAGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-.....................AGG-T-C-C-T----GGAA-AA--GCA------G-RA-A--GT---RAG--------A-C------- 8161
N.CM.95.YBF30 --C---------AC-G-G-----C-C-----...--C-------AG--TCTCAGCAGGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-.....................AGA-C-C-C-T----GGAA-A--TGCA------G-AA-A--GT---G-G--------A-C------- 8239
N.CM.97.YBF106 --C---------CA---G-----C-C----G...A-C-------AG--TCTCAGCAGGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-.....................AGA-T-CGC-T----GGAA-AA--GCA------G-AA-A--GT----AG--------A-C------- 8197
N.FR.11.N1_FR_2011 --C---------AC---G-----C-C-----...--C-------AG--TCTCAGCAAGGGACTGCAACTACT-AAT---TT-.....................AGA-T---C-T----GGAA-A---GCA------G-AA----GT----AG--------A-C------- 8021
P.CM.06.U14788 --GCA-A----GGA-C-A-GACC-CC--AC-...A-----T-GATACACCTGGGCCAACTACTGAACAGT......A-CTG-.....................--GCG-G-C--C-TTGC-GCGTGTGGC-------C---A---T----AC-R-----AACC---Y--T 8240
P.FR.09.RBF168 --GCA-A---GGGA-C-A-GACC-CC-AAC-...A-C---T-GATACACCTGGGCCAACTGCTGACCAGA---CTTA-CTG-.....................--GCG-G-C--C-TTGC-GCGTGTGGC-------C---A---T----AC-A-----AACC-----AT 8786
CPZ.CD.06.BF1167 ------T-G-CACC-TTG--CAT-GA-CA-G...T-GA-CCAT-AGT--AGCCTATTGCTGTGGGAGACT-T-A-AC--TTGCTGCGCAGGCTCATACACCTC--G-C-C-A-TTCTAC-C--A--GG-AAC----G-AATTCT-A-T-GAC-GCA-TGCA--GTT-GCA 8870
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --GTGCA-CTC-GA-TTG---AC-AC----G...A-A-------AATACAGCCTCAGGGGAGTACAACAAATAG-TACTCT-.....................--AC-CC-ACT-A-AGGGAC---G----------CAACA---A-C-----------CA-A-----AT 8200
CPZ.GA.88.GAB1 ----GC--GC-A---GTG---ACAAC-CA-G...ACGT------ATCTAATACTTCACAGCCTCAGACTGCTAC----GAGA.....................--GTGCCTGCT-G--GGAA-TA-T--A------G-AA----G-----A-T-------A-A---C--- 8728
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---CG---G-C-GC-GGG--CC--AC-CC--...GCC---AA--AGG--ACCATTAGCTTCATACAGACCATAATAAT--TACATAGAAACTTAGTGCTTAAGTGG-G-CTA-TTA-AG--TGG--TGCCA--GCTTA-GT-ATTG------C-TC-TT-A-A--GAACT 8359
CPZ.US.85.US_Marilyn ------A--A---C-G-G-----CA--AC--...A-C-------AG-ACATCAACAAGGGACTGCAACTGTT-AAT---CT-.....................AGAGC-CGC--C---GGGG-AA-CGCT--C---GCAAG---G-----AGT-------ACA-----AT 8696
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Env gp41, gp160 end Nef start
B.FR.83.HXB2 TCAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGC...TTGGAAAGGATT...TTGCTA............TAAG..ATGGGTGGCAAGTGGTCAAAA 8817
Nef _M__G__G__K__W__S__K_
Env L__N__A__T__A__I__A__V__A__E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__Q__G__A__C__R__A__I__R__H__I__P__R__R__I__R__Q__G__.__L__E__R__I__.__L__L__.__.__.__.__*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ATG--A---T---A-------------GCT--------------------A---G-------AT-------------TTAA----------------C---------...C-C-----AGC-...------............---C..-----G--------------- 8076
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -TG----T-----A---A---------G-T--------------------A---G----A--TT---C--------A-T---T--------------C---------...--A------GC-...--AA--............---C..--------------------- 8029
A1.ES.06.X2110 -TG-CA-------A----T-A------GCT-----------A--------A---G-------AT-G----------C-T-A--G-------------C---------...C-A------TCG...---T--............---C..-----G--------------- 8076
A1.IT.02.60000 -AG--A---T---A-------------G-T-------------------GA---G----A-G-T--------------TT-----------------C---------...--C------GC-...------............----..-----G-----A--------- 8858
A1.KE.06.06KECst_001 -TG--A---T---A----T--------GTT------------C-------A--------A--AT-G-------A----T------------------T---------...--T-----AGC-...------............---C..-----CA------------G- 8089
A1.RU.11.11RU6950 -AG--A---T---A----T--------G-T--------------------A---G----------------------T-TA----------G-----C---------...GCA------GC-...----A-............---C..-----G-----A--------- 8365
A1.RW.07.pR463F -TG--A-------A------------A-CT-----------A--------A---G----A--CT-------------ATT--T--------------C--------A...--C------GC-...------............---C..--------------------- 8844
A1.SE.95.SE8538 -TG--A---T---A-------------GCT--------------------T---G----A--CT-------------TTA---------GT------C---------...--T------GC-...------............---C..-----G--------------- 8034
A1.TZ.01.A341 -GG--A---T---A----T--------GCT--------------------A---G--T-A--AT-G--------C---T------------------C---------...--C------GC-...------............---C..--------------------- 8012
A1.UA.01.01UADN139 -AG--A---T---A-------------G-T------------------------G----A--TT-------------T-TA----------G-----C---------...GCA----A-GC-...----A-............---C..-----G-----A--------- 8034
A1.UG.07.p191845 -TG--A--CT---A----T--------GCT----------A---------A---G----A--CT-G------G-T---TT-----------------T-----A---...--A------G--...------............---C..------AA------------- 8937
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -TG--A-T-T---A---A---------GCT------G-------------A---G----A--AT-GT-----------T------------------T---------...--A-----AGC-...----A-............---C..-----A--------------- 8272
A2.CD.97.97CDKTB48 -TG--A---T---AG--------------T--------------------A---G----A-------C--------C---A----------------C---------...C-C------GCG...--A---............---A..-----G--------------- 8148
A2.CM.01.01CM_1445MV -TG------T---AG--A--------------------------------C---G----A--AT---C----------T-A---------C------C---------...--T------GC-...------............---A..-----GA----A-T------- 8043
A2.CY.94.94CY017_41 -TG--A-T-T---AG--------------T--------------------A---GG---A------TC----------T-A----------------C---------...--A------GC-...--A---............---A..-----G--------------- 8210
B.AR.04.04AR143170 -T-----------T---A-------A-----------------G-------Y-------A--CT-G-C---------AT-A--------------------------...---------GC-...----A-............----..--------------------- 7993
B.AU.04.PS1038_Day174 W---C----T---T------------------------R--R---------C-------A-----.....................TTY------------------...---------C--...-K---R............--GR..--------------------- 8006
B.BO.09.DEMB09BO001 -T--C---------------------------------------------A--A-----A-----G------------------------C---------------T...--A------GC-...------............----..-----GAA------------- 8176
B.BR.06.06BR1119 -A-----------T----T------------A--------A---------------------TT-GT-------------A-T------------------------...C-A-------GC...--A---............----..--------------------- 8248
B.CA.07.502_1191_03 -------A-----T---------------------------------------T-----A-----G--------G---T----G----C-----------G------...--C-----A-G-...--A---............----..--------------------G 8264
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -T-----------T---------------------------A--------AC-A-----A--AT-G-----------AT------------------C---------...--A------GC-...------............----..--------T------------ 8033
B.CN.10.DEMB10CN002 -T--C--------T--------------A------------A---------C-------A--AT-G-----------AT----------------------------...C-A-----A---...---G--............----..--------------------- 8193
B.CO.01.PCM001 -T----T------T---------------------------A---------G-------A--------------------A--G-----------------------...--A------GC-...--A---............---A..--------------------- 8000
B.CU.99.Cu19 ----C--------T------------------------------------A--------A---GA-T-------T---TG---------------------------...---------GC-...--A---............---A..------C-------------- 8384
B.CY.09.CY266 ----C----T--------------G------------------GC----CA--T-----A------T---G-----C-T---------G------------------...--A------GC-...----A-............----..---------C----------- 8033
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -T--C--------T-----------------A---------A-C----------C----A-------G------G---T----------GT----------------...--A------GC-...------............----..------------------CG- 8105
B.DK.07.PMVL_011 -T----T---------------------------------AA---------C-T---T-A--A---TC----------T----------------------------...--A-----AGC-...------............---A..-----------A--------- 8250
B.DO.05.05DO_160884 -T---A-------A---------------------------A---------GG---AG--T-AT-GT-------T---T------------------------A---...--T------GC-...------............---A..--------------------- 7985
B.ES.09.P2149_3 -T-----------T-----------------A-------------------C------GA--CT--------------T---------A------------------...--T-----AGC-...--A---............----..-------------T------- 8239
B.FR.08.DEMB08FR002 ----C--------T----------G------A-----------G-----------G--------AG------------T---T------------------------...---------C--...------............----..-----CA---GT--------- 8232
B.GE.03.03GEMZ004 -T-----T-----T---AT------------A--------AA------------C------GAT--T------C---AT------------------------A---...---------GC-...------............----..-------------T------- 8018
B.HT.05.05HT_129389 -TG----------AG---------G---A------------A--------A-----AGGA-G-TGGT---------C-T----G------C----------------...---------GC-...-----G............---A..-------C------------- 8041
B.JM.05.05JM_KJ108 -T--C--------A-----------------A--------A-C-------A----G-T-A--AT--T---G-----C-T-----------C----------------...---------GC-...------............---A..--------------------- 8018
B.JP.05.DR6538 -T---A-------T-----------A-----------------------------G---A-G---G------------T----------------------------...--A---------...------............----..--------T--A--------- 8853
B.KR.07.07KYY4 -T-----------T-----------------A------------------A--T-----A--AT--A-----------T-----------C----------------...--A------GC-...------............---A..--------------------- 8479
B.NL.00.671_00T36 -T-------T---T-----------C------------------------AC-A-----A------T------C----T----------------------------...--A-----A---...--A---............----..--------A------------ 8378
B.PE.07.502_2649_wg8 -T-----T---------A---------G---A------------C-----T--T-----A--TT-G------------TTA--------------------------...--------A---...----A-............----..--------T------------ 8259
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----C-----C--------------------------C----------------C----A--TT-G------------T----------------------------...C-T------GC-...------............----..-------C------------- 8012
B.RU.11.11RU21n ----C--------T----------G------A---------------------------A--A---T-------G-A-T----------------------------...--C------GC-...------............----..--------------------- 8345
B.TH.07.AA040a_WG11 -T----T-----------T----------------------A-----------------A--A---------------T----------------------------...C-C-------C-...---G--............----..--------------------- 8150
B.TT.01.01TT_CRC50069 -T--C----TC--T--T-----------A------------------------------A-----GC-----------TTA-------A------------------...---------GC-...-----G............----..-----GAA------------G 8048
B.TW.94.TWCYS_LM49 -T-------T---T---------------------------------------------A---T--T-----------T-----------C------------A---...---------GC-...------............----..--------------------- 8788
B.UA.01.01UAKV167 -T-----T-T---T-------------------------A-A--------A---C----AC-AT-G-C----------T----------------------------...C-C------T--...------............----..--------------------- 8081
B.US.11.ES38 -T-------T------------------------------A----------G-T-G---A-------G------T--AT----------------------------...------------...------............----..--------------------G 8769
B.UY.02.02UY_TSU1290 -TG-C--T-----T--T--------------------C---A---------C-------A---T-G------------T----------GC---------------T...--A------GC-...------............----..--------------------- 8051
B.VE.10.DEMB10VE001 ----C--------TG--A----------A------------A--C-----T--A------T--TC-T---------C-T----------------------------...---------C--...------............----..--------------------- 8198
B.YE.02.02YE507 -----------------------------------------A---------C-A-----A--A---T---------C-T-A-T--------G---G-----------...---------GC-...------............----..--------T------------ 8048
C.AR.01.ARG4006 -TG--A---T---A--------------A--A---------A-----------A-----C--AT---GGA-AT---CT-TA--------------------------...--T---GCAGC-...----A-............---A..-----GAA------------- 8008
C.BR.07.DEMC07BR003 -TG--A--GT---A--------------A--A--------AA--------A--A--------AT---G--------CT--A--------------------------...--T---GCAGC-...----A-............---A..-----GAA---A--------G 8260
C.BW.00.00BW07621 -TG--A---T---A-----------------A---------A---------CGA-----A--AT------------CT--A----------------------A--T...--T---GCAGC-...----A-............---A..-----G--------------- 8173
C.CN.98.YNRL9840 -TG--A---T--------T---------A--A---------A-----A--T-----T-CA-CAT------------C------------------------------...--T---TTAGC-...----A-............---A..-----G--------------- 8039
C.CY.09.CY260 ATG--A-A---A-A-C-----C---G-G--CAG-------AA-AG-----T-GC---G-A--AT-A--G--AT---CT--AG---T-G----------C-G-G-T--...--A-C-GCAGC-...--A-A-............---A..-----CAA----------... 8073
C.ES.07.X2118_2 -TG--A--TT---A-----------C--A--A---------A--------T--------A--CT------------CT--A---------C------T--------T...-------CAGC-...------............---A..-----GA----A--------- 8223
C.ET.02.02ET_288 -T---A-------A----T---------A--A--------AA--------T--------A--TT---G--------CT--A--GC----------------------...--T---GCAGC-...------............---T..-----GA--GC---------- 8043
C.GE.03.03GEMZ033 -TG--A---T---A--------------A--A---------A--------T--A-----A--AT--------G---CTA-A--G-----------------------...--T---GCAGC-...----A-............---A..-----G-----A--------- 8045
C.IL.98.98IS002 -TG--A---T---A--------------A--A---------A-C---C--T--------AACAT---G---A----CT--A--------------------------...--T---GCAGC-...----A-............---A..-----AA---C---------- 8166
C.IN.03.D24 -TG--TT--T---A---A----------A--A---------A--------T----G-T-A--AT------------C-TTA--------------------------...--T---GCAGC-...------............---A..-----GA-------------- 8909
C.KE.00.KER2010 -TG--A---T---A--------------A--A---------A--------T--A-----A--AT------------C-TTA---------C----------------...C-T---GCAGC-...------............---C..-----A--------------- 8027
C.MM.99.mIDU101_3 -TG--AG--T-------A----------A--A---------A------C---------CA--AT------------C---A--------------------------...--T---GCAGC-...----AG............---A..-----G--------------G 8197
C.MW.93.93MW_965 -TG--A---T---A---A----------A--A--------AC-----------------A--AT-C-G--------CT--A--------------------------...--T--G-CAGC-...------............----..-----G--------------- 8013
C.SN.90.90SE_364 -TG--A---T---A---A----------A--A--------AA--------T--------A--ATC-----G-----CA--A-------------------------A...--T---GCAGCG...----A-............---A..-----G--------------- 7962
C.SO.89.89SM_145 -TG--A---T---A---A----------A--A---------A--------T---C----A--AT--------G-G-C---A---------C----------------...--T---GCAGC-...------............---A..-----G--------------G 8064
C.TZ.02.CO178 -TG--A---T---A-----------------A---------A--------T--------A--AT-G----------C.....................---------...--T----CAGC-T..----A-............--GC..-----G-----A--------- 8022
C.US.98.98US_MSC3018 -GG--A---T---T--------------A--A--------AA--------T-CA-----A--AT------------CGTTA---------C----------------...--T---GCAGC-...----A-............---A..-----G--------------- 7961
C.UY.01.TRA3011 -TG----------A--------------A--A---------A-----------C-----A--AT---G--------CT--A--------------------------...--T---GCAGC-...----A-............---A..-----GAA---A--------- 8015
C.YE.02.02YE511 -TG--A-T-T---A--------------A--A--------AA--------A--------A--AG----------C-CT--A--------------------------...--T---GCAGCA...--A-A-............---A..-----G--------------- 8030
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -TG--A-T-T---A--------------A--A--------AA--T-T----C-----T-A--TT------------C---A----C----C------------A---...--T---GCAGC-...------............---A..-----GAAT------------ 8170
C.ZM.02.02ZM108 -TG--A---T---A-----------------A--------AA--T-----T-GC-----A--AT------G-----C---A---C----------------------...--T---GCAGCG...------............---A..-----GAA------------- 8875
D.CD.83.ELI -TG------T---A--------------------------A---------A--A-----A-------C------G---TTA-------C------------------...--A------TC-...--A--T............---A..-----------A--------- 8353
D.CM.10.DEMD10CM009 -TG-C--------A-----------------A-------------------C-----T-A------T-----------TT-----C--C-----------------T...--A-----AGC-...------............---A..-----------A--------- 8155
D.CY.06.CY163 -TG----------A---------------------------------AC----------A--A-----------G---TT-G------C-----------------T...--C------GC-...------............---A..-----------A--------- 8030
D.KE.97.ML415_2 -T---A-------A----T-----------------------C-------A--A-----A------T-------T---TTA-------C-C-C--------------...---------GC-...------............---C..-----------A--------- 8289
D.KR.04.04KBH8 -TG----------A-------------------------------------------G-A------T-------G---TT---------------------------...--C------GC-...---A--............---C..-----------A--------- 8730
D.SN.90.SE365 -TG--A---T---A---------------------------A-------C---------A------------------TT--------C-C-C-------------G...------G--GC-...--A---............---A..-----------A--------- 8815
D.TD.99.MN011 -TG-C--------A---------------------------A--------A--------A-----GC-----------TTA-------C-----------------A...--A-----AGC-...--A---............---A..-----------A--------- 8007
D.TZ.01.A280 ------T------A---------------------------A--------A--A-----A------T-------G---TT--------C------G-----------...---------GC-...--A---............---A..-----------A--------- 8005
D.UG.08.p191859 -TG--A---T---A-------------G------T------A--------T---C----A-GCT-G------GG----TTA-------C-C------------A---...C-------AGC-...--A---............----..-----------A--------- 8825
D.YE.02.02YE516 -T--C--------A-----------------A--------AA--------A--------A-G---G------------TTA-------C--------------A--T...--A------GC-...------............---A..-----------A--------- 7997
D.ZA.90.R1 -TG--A-T-T---A------AC-------------------------------------A-------C------G---TTA--G----CGT------C---------...--A------C--...------............---A..-----------A--------- 8171
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -TG-CA-------A---A----------A-----------AA---------CTT-G---A-----G--------G---T-A--G------C------C-----A---...--A------GC-...--A---............---A..--------------------- 7880
F1.AR.02.ARE933 -T---A-------A----T---------A--A--------A----------CT--G---A-----GT-------G--T-TA--------------------------...--------AGC-...--C---............---A..--------------------- 8087
F1.BE.93.VI850 -T---A-------A----T---------A-----------AA----------TT-G---A-----G--------G---T-A--------------------------...GCA------GC-...-----G............---A..-----G--------------- 8094
F1.BR.07.07BR844 -T---A-------AG---T---------------------AA--C------CCT-----A-----G--------G---TAA--------------------------...---------GC-...------............---T..--------------------G 8586
F1.CY.08.CY222 -TG--A---T---A----T---------------------A----------CTT-G---A-----G--------G---T-A--G-G-------A-------------...------------...------............---A..-----G--------------- 7983
F1.ES.11.DEMF110ES001 -T--CA-------AG---T---------------------AA--C-------TT-G---------G--------G---T-A--------------------------...--T------GC-...------............---A..--------------------- 8125
F1.FI.93.FIN9363 -T---A-------A----T---------------------A----------CTT-G---A-----GT-------G---T-A-----------------------A-A...G-A------GC-...---A--............---A..--------------------- 8113
F1.FR.96.96FR_MP411 -T---A-------A----T------------A--------A-----------TT-G---A-----G--------G---T-A--G----------G------------...--A-------G-...------............---A..--------T------------ 7984
F1.RO.96.BCI_R07 -T---A---T---A----T---------------------A----------CTT---------TGCT--C--------T-A----------------C---------...--A------GC-...------............---A..--------------------- 8871
F1.RU.08.D88_845 -T---A-------A----T----------T----------A---T------CTT-G---A-----G--------G-A-TT---------------------------...--A------C--...------TAA.......AA---A..-------C------------- 8308
F2.CM.10.DEMF210CM007 -TG--A-------A----T---------------------AA-C-----C--TT-G---A--AT-G--------G---TT---------------------------...--T-----AGC-...------............---A..--------------------- 8138
F2.CM.97.CM53657 -T---A-------A----TG--------A-----------AA-C--------TC-G---A-----G------------T---------------------------T...GCA------GC-...------............---A..--------------------- 7988
G.BE.96.DRCBL -TG--A-A-T---A------------A-CT------------------------C----A-----G--------G---T-A--------------------------...--A-----AGC-...------............---A..-----AAA------------- 8777
G.CM.10.DEMG10CM008 -TG--A-A-----A--------------TT------------------------C----A---T-G--------T---TTA----------------------A---...--A-----A---...------............---A..-----A--------------- 8180
G.CN.08.GX_2084_08 -TG--A-A-T---A------------A-CT------------------------C---CA----C-----------CT--A-------------G--------A---...C-A-----AGC-...C--G--............---A...----G--------------G 8070
G.CU.99.Cu74 -TG--A-AGT---AG-----------A-CT--------------------A--------A--A-------G---T---T-A-------------G--------A---...--T------GCG...C---AG............---A..-----A-----A--------- 8457
G.ES.09.X2634_2 -TG--A-AGT---A------------A-CT----------A---------A----G---A---T-G----G-----C-T-A-T------------------------...--------AGC-...------............---C..-----G--------------- 8315
G.GH.03.03GH175G -TG--A-AGT---A------------A-CT-----------------------A-----A-----G-C----------TTA-T-------C---G--------A---...--T-----AGC-...------............---A..--A--A--------------- 8884
G.KE.93.HH8793_12_1 -TG--A-A-T---A------------A-CT--------------------A--------C------T---G---T---TTA-------C-C---G--------A---...--A-----AGC-...------............---A..-----A-----A--------- 8208
G.NG.09.09NG_SC62 -TG--A-ATT---A----T-----G-A-CT------------------------C----A-----G--------T---TT---------------G-------A---...C-T-----AGC-...------............---A..----AGAA------------- 8017
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Env gp41, gp160 end Nef start
B.FR.83.HXB2 TCAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGC...TTGGAAAGGATT...TTGCTA............TAAG..ATGGGTGGCAAGTGGTCAAAA 8817
Nef _M__G__G__K__W__S__K_
Env L__N__A__T__A__I__A__V__A__E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__Q__G__A__C__R__A__I__R__H__I__P__R__R__I__R__Q__G__.__L__E__R__I__.__L__L__.__.__.__.__*_
G.PT.x.PT3306 -TG--A-AGT---AG-----------A-CT------------------------G----A---TAG--------T---TTA--------GT------------A---...--A-----AGC-...------............---A..-----G-C------------- 8814
G.SE.93.SE6165_G6165 -TG--A-AGT---A------------A-TT------------------------C----A----------------C-T-A---------C---G--------A---...--------AGC-...------............---A..-----A--------------- 8256
H.BE.93.VI991 -T---A-T-----A-----T-----------A---------A--------C----G---A-------G--------C-T----------------------------...--T------GC-...------............---CA.-----A-----A--------- 8217
H.BE.93.VI997 -T--CA-------A----T------------A--------AA--------A----G---A-------G------G---T----------------------------...C-T---------...------............---CA.-----A-----A--------- 8132
H.CF.90.056 -T--CA-------A-----------------A------G--A------T-A----G---A-------G----------T----------------------------...--T-----A-GC...------............---TA.-----A-----A--------- 8137
H.GB.00.00GBAC4001 -T---A-T-----A----T------------A---------A----M---C----G---A-----G-G---------AT----------------------------...--T------GC-...------............---CM.-----A----GA--------- 8326
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -T-----------A-------------CA--A--------AA-C------A----------GATA-T---------C-TA-------------------------A................................................................ 7976
J.CM.04.04CMU11421 -TG--A-------A----T--W------A--A---------A-C------A--W--AG-A------T-------G-A-TT--T-----------------------T...--T------GC-...------............---A..--------------------- 8343
J.SE.93.SE9280_7887 -T---A-------A--------------A--A--------AA-C------A---C----A------T-----------TT--------------------------T...--A-----AGC-...------............---A..-----GAA---A--------- 8124
J.SE.94.SE9173_7022 -T---A-------A--------------A--A--------AA-C------A---C----A------T-----------TT--------------------------T...--A-----AGC-...------............---A..-----GAA------------- 8131
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -T---A-T-----A--------------A--A--------AA-C-----GA-----T-CA------T-------T-A-TT---------------------------...--T-----AC--...--A---............---A..--------------------- 8000
K.CM.96.96CM_MP535 -T---A-------A-------------GA--A--------AA--------A---G----A------T-------T-A-TT--------------------------T...C-C-----AGC-...--A---............---A..--------------------- 7977
01_AE.AF.07.569M -TG----T-T---A-----------G-G-T--------------------A----------------G------T--AT------------------T-----A---...--A---------...------............---C..-----GA-T------------ 8029
01_AE.CN.09.1119 -TG----TGT---A-----------A-G-T------------------------C------------G-----C----T------------G-----C---------...----------C-...---G--............---C..-----A--------------- 8060
01_AE.HK.04.HK001 -T---A-T-----A-----------A---T------------------------C----A-------G--G-----C-TT-----------------CC--------...--A-------C-...---G--............---C..-----A-----A--------- 8199
01_AE.JP.x.DR0492 -TG----T-----A-----------G-G-T-------C----------------C----A-------G------T---T------------G-----C---------...--C------GC-...------............---C..-----A--------------- 8858
01_AE.TH.04.BKM -TG----TT----A-----------G-G-T------------------------C--------T---G----------T------------G---C-C---------...---------GC-...------............---C..-----A--------------- 8826
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -TG----T-----A-----------G-G-T-----------A------------------T-ATC--G-----C----T------------------C---------...--A-------C-...------............---A..-----AA-------------- 8274
01_AE.TH.90.CM240 -TG----T-----A-------C---G-G-T-------C----------------C------------G-----C----T------------------C---------...--A-------C-...------............---C..-----AA-T------------ 8391
01_AE.VN.98.98VNND15 -TG--A-TG----A-----------G-G-T----------------C-------C----A-------G-----CT---T------------------C---------...--A------GC-...----A-............---C..-----A-----A--------- 8108
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -TG--A-A-T---A------------A-CT----------A--G------A---G----A-----------------TTTA----------G-----C---------...G-C-----AGC-...------............---C..--------------------- 8269
02_AG.ES.06.P1261 -TG--A-A-----A------------A-CT-------C--AA--------A---G-----C----G--------------A----------------C---------...C-C-----AGC-...------............---C..--------------------- 8276
02_AG.FR.91.DJ263 -TG--A-A-T---AT-----------A-TT-------C--A---------A---G----A---T-G------------T-A----------------C--------T...C-T------GC-...------............---C..-----A--------------- 8213
02_AG.GH.03.03GH181AG -TG--A-A-T---A------------A-TT----------A---------C---G----A--TT-G--C----C----T-A----------------C---------...--A------GC-...------............---C..--------------------- 8879
02_AG.LR.x.POC44951 -TG--A-A-T---A------------A-CT----------A---------A---G----A-----G-------------TA----T----C------C--------T...C-T----A--C-...------............--GC..--------------------- 8809
02_AG.NG.x.IBNG -T---A-A-T---A----T-------A-CT----------A-C-------A---G----A---TGG--------------A----------------C---------...--C------GC-...------............---C..--------------------- 8344
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -TG--A-A-----AG-----------A-CT----------A---------A--------A--A--G-------A---T--A----------------C---------...--A------GC-...----A-............---C..-----------A--------- 8043
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -TG--A-AGTC--A------------A-CT---------CA---------A---G--G-A-----G------------TTA---------C------T---------...--T------GC-...----A-............---C..-----G--------------- 8023
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -TG--A-A-----A------------A-TT--------------------A---G----A-----G--------C---TT-----------------C---------...--A------GC-...------............---C..--------------------- 8028
03_AB.RU.97.KAL153_2 -AGG-A---T---A-------------G-T--------------------A---G----A--TT------------G--TA----------G-----C---------...GCA----A-GC-...----A-............---C..-----G-----A--------- 7994
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -T---A-------A-----------------A---------A---------C------GA-----------------T--A----------------C---------...C-T-----AGC-...-----T............---A..-----A-----A--------- 8190
05_DF.BE.x.VI1310 -T---A-------AG---T---------------------A----------CTT-G---A-----G------------T-A--------------------------...--A------GC-...------............---A..--------------------- 8223
06_cpx.AU.96.BFP90 -TG----AG----A------------A-CT--------------GC-------------A--AT--T-------T---TTA--G-------------------A--A...--T-----AGC-...------............---A..-----AAA---A--------- 8865
07_BC.CN.98.98CN009 -TG--A---T---A--------------A--A---------A--------T-----------CT------------CTA-A--------------------------...--T---GCAGC-...----A-............---A..-----G-----------G--- 8160
08_BC.CN.06.nx2 -TC------T---AC--------C----A--A---------C-----A-CAG--------A-AT----------T-C-T-A--G-T--------C-----T------...--T-G-GCAGC-...-C--A-............--GA..--C--G------G-------- 8794
09_cpx.GH.96.96GH2911 -T---A-------A----T------C--------------------------TT-G---A-G---G----------C-TT--T--------------C---------...--T------GC-...------............---C..--------------------- 7989
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -TG--A---T---A----A--------GCT--------------------A--------A-----GTC----------TTA---------C-C--------------...-----G---GC-...--A---............---A..-----------A--------- 8169
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -T---A-------A----T---------A--A---------A-------G---A----TA---Y--TA------G---T---T--------------C---------...--A------GC-...------............---C..-----A--A------------ 8216
12_BF.AR.99.ARMA159 -T---A-------A----T--------G------------AA--T------CTT-G---A--AT-G--------G---T-A--GC----------G----------A...---------GC-...------............---A..--------------------- 8782
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -TG--AGT-----A--T------------T-----------A-------GAC--G----A--AT-G-G----GC----T---------------G--C---------...--C------GC-...--A-A-............---C..--------------------- 8263
14_BG.ES.05.X1870 -TG--A-A-T---A------------A-CT----------A-C----CW------G-------T-G----G-------T-A--G-----GT------------A---...--------AT--...C-TT--............---C..-----G--------------- 8320
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -TG--A-T-----A-----------G-G-T------------------------C----A-------G-----C----T--G---------------C--------T...--C------GC-...------............---C..-----AA-------------- 8210
16_A2D.KR.97.97KR004 -T-----------A---------------T----------A---------A--------A-------C---------AT-A----------------C---------...--A--G--AGC-...--A---............---A..-----G--------------- 8204
17_BF.AR.99.ARMA038 -T---A-------A----T---------------------A----------CTT-G---A-----G--------G---T-A--------------------------...--C------GC-...------............---A..--------------------- 8006
18_cpx.CU.99.CU76 -TG--A-AGT---A------AC----A-CT--------------------A--------A--A--G------------TTA----------------C---------...GCC-----AGC-...----A-............---T..-----G-----A--------- 8146
19_cpx.CU.99.CU7 -T---A-T-----A----T------G-G-T------------C-------A--A-----A-------G------G---T------------------C---------...--A------GC-...------............---...-----G-----A--------- 7879
20_BG.CU.99.Cu103 -TG--A-AGT---A------------A-CT----------AA--------A--------A---GA-T-------T---TG--------------G--------A---...--T------GCG...C-----............---A..-----GAA---A--------- 8272
21_A2D.KE.99.KER2003 AT-----------A------------------------------------A------G-A-------C----------T-A----------------C---------...--C------GC-...--A---............---A..-----G--------------- 8009
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -TG----T-----A---A-------G-GAT--------------------A--AC----A-------G------T---TG--T-------C------T---------...---------GC-...------............---C..--------------------- 8005
23_BG.CU.03.CB118 -TG--A-AGT---A------------A-C------------A--------A--------A---GA-T-------T---TG-----------------------A---...--T------GCG...C-----............---A..-----GAA---A--------- 8266
24_BG.ES.08.X2456_2 ATG--A-AGT---A------------A-C------------A--------A--------A-G-GA-T-------T---TG--------------G--------A---...--T------GCG...C-----............---A..-----AAA---A--------- 8256
25_cpx.CM.02.1918LE -TG--A-A-T---A------AC------CT--------------------A---C----A-----G------------TTA--G-----GT----------------...--A-----AGC-...------............---A..-----G--------------G 8037
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -T---A---T---AG--------------T-C------------------A---C----A---G-G------------T----------------------------...--A--G---GC-...----A-............---A..-----G--------------- 8826
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -TG--A-AGT---A------AC----A-CT------------------------C----A-----G-----------ATTA-------------G--------A---...GCT-----AGC-...----A-............---A..-----A-----------GC-- 8837
28_BF.BR.99.BREPM12609 -T-----------T--------------------------A---------A--T-----A--AT----------------A---------C----------------...--A------GC-...------............----..--------------------- 8218
29_BF.BR.01.BREPM16704 -T-----------T---------------------------------------------A--AT---G----------T---T-----C-C----------------...--A------GC-...------............----..--------------------- 8262
31_BC.BR.04.04BR142 -TG--A---T---A--------------A--A---------A-----------A--------AT-G-G--------CTA-A--------------------------...--T---GCAGC-...----A-............---A..-----GAA---A--------- 8288
32_06A1.EE.01.EE0369 -TG--A-A-T---A--------------CT----------A-------------G----A---T--T-------T---TTA-T--------------------A--A...--A----TAGC-...------............---A..-----A--------------- 8443
33_01B.ID.07.JKT189_C -T-----T-----A-----------G-G-T-------------G---------A-----AT--T---G--------C-T------------------C---------...--T------TC-...------............---C..-----AA-------C---G-- 8130
34_01B.TH.99.OUR2478P -------------T---------------------------A-----------------A------A-----------T------------------C---------...--A------GC-...--AA--............---C..-----A--------------- 7983
35_AD.AF.07.169H -TG--A---T---A-------------GCT-------------------CA---G----A--TT-G------------T------------------T---------...--A---G-AGC-...-----G............---T..--------------------G 8020
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -TG----T-----AG--A-------A-G-T----------A-------------C----A--A--G------------TTA--G------C------C--------A...C-A------GC-...------............---C..--------------------- 8038
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -TG--A-T-----A----T------A-G-T--------------------A---C----A------------------T------------------C--------TT..---------GC-...----A-............---C..-----------A--------- 8021
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -T--CA-------A----T---------A-----------AA---------CTT-G---A-----G--------G---T-A--------------------------...C-T-----AGC-...---A--............---A..--------------------- 8213
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -T---A-------A----T---------------------AA--C------CTT-G---AC-AT-G------G---C-T----------------------------...--A------TC-...--A---............----..--------------------- 8267
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -G---A-TTT---------------------A---------A---------C-------A--AT-G-C--G-G---C-T------------------------A---...--A-----A-G-...------............----..--------------------- 8314
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -T-----------T-------------------------------------Y-T-----A--AY-G----G---R-C-T---T-------C----------------...--A------GC-...------............----..-----------R--------- 8279
43_02G.SA.03.J11223 -TG--A-A-T---A-------------GCT------------------------C----A-----------------AT-A-------------G--------A---...--T-----AGC-...------............---A..-----A-----A--------- 8321
44_BF.CL.00.CH80 -T---A-------A----T--------G-T----------A-----------TT-G---A-----G--------G---T----------------------------...--T------GC-...--A---............---A..-----------------T--- 8232
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -TG----------A-------------G-T--------------------AC-------A-TCT----------T---T-A----------------------A---...C-C------GC-...------............---C..--------------------- 8776
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -T---A-------A----T---------A-----------AA---------CTT-G---A----GG--------G---T-A----------G---------------...---------GC-...------............---A..------AA--TA-------G- 8193
47_BF.ES.08.P1942 -T---A-------A----T---------------------AA---------CTT-G---A-T---G--------G---T----------------------------...--A------GC-...--A---............---A..-----AAA------------- 8234
48_01B.MY.07.07MYKT021 -T-----T-----A---A-------G--A------------A-------G----C--G-A-------G-----C---AT------------------C---------...--A------GC-...------............---C..-----A--------------- 8049
49_cpx.GM.03.N26677 -TG------T---A--------------A--A---------A-C----------C--G-A------T---G--GC---TTA---------------C---------G...C-T------GC-...------............---A..-----AA---GC--------- 8244
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------AG-----------------------------------A--------A---T---G------T---TT------------C----------A---...--A-----A-G-...--A---............---A..-------C------------- 8008
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -TG--A-T-----T---------------------------A-----------------A------A-----------T-----------C----------------...--A------GC-...------............----..--------------------- 8146
53_01B.MY.11.11FIR164 -TG----TG----A-----------A-G-T-----------------------------A----C--G-----C----T------------------T--------T...--A------GC-...----AG............---C..-----A--------------- 8157
54_01B.MY.09.09MYSB023 -TG--A-T-----AG------------G-T----------A------------------A-------G-----A----T------------------C---------...--A------GC-...----AG............---C..-----A--------------- 8246
55_01B.CN.10.HNCS102056 -T---A-T-T---A----T------G-G-T---------------------C--C----------G-G----------T------------------C---------...--A------TC-...------............---C..-----AA-------------- 8148
O.BE.87.ANT70 -AG-CA-ACTT--AG-G--------CA-TT----T--CG-CA-A--C-C--GGA-----A--ATAG-A-C--GA-----TA----C--A--G-----T---------...--A-----A-G-...--AT-G............---C..-----AAA-GCA-T-AG---- 8885
O.CM.91.MVP5180 -TG--A-T-TT--AG-GT----T--CA-TT----T--CG-CA-C--CTT--GTC-----A--ATAG-ACA--GAT-C-TT-----C--A--------T-----A--T...GCA-----A--C...--AG-G............---C..-----GAATGCA---AGC--- 8911
O.CM.98.98CMA104 -AG--A---TT--AG-G-------GCA--T----T--CGACA-A--CTT--GGA-----A-GATAG-A----GA--A-TTA----C--A--------T--------M...--A-----A-GC...--AT-G............---C..-----AAA-GTT-T-GGG--- 8389
O.FR.92.VAU -AG--A-TGTT--AG-G-----T---A-TT----T--C--CA-C--CCT--GTA-----A-CATAG-G----GA----TTA-------A-----G--T---------...C-T--GC-AC-C...---T--............---C..-----AAATGTA-TAGG---- 8451
O.SN.99.99SE_MP1299 -AG--A---TT--AG-G-----T--CA-TT----T-TC-CAA-A--TTT--GGA-----A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--------T---------...--A-----A-G-...--AT--............---C..-----AAA-GTA-T-GGT--- 8953
O.US.10.LTNP -AG--A-ATTT--AG-G--------CA-TT----T--CG-CA-A--CTC--G-A-----A--ATAG-A----GA-----TA----C--A--G-----T---------...--A-----A-G-...--AT-G............---CA.-----AAA-GTA-TAGG---- 8810
O.US.97.97US08692A -AG--A-T-TT--AG-----------A-TT----T--C--TA-A--CTT--GGA-----A--ATAG-A----GA--CT-GA--G-C--C--G-----T--------A...--T-----A-G-...---T--............---C..-----AAA-GCA-T-AGG--- 8375
N.CM.02.DJO0131 -T--CA-A-T---T--T-T------A-----A-----C---C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------...C-A-----AGCA...C-T---............----..-----AAAA-TT--------G 8271
N.CM.04.04CM_1015_04 -T---A-A-----T--T--------A-G---R---------C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------...C-A-----A-CA...C-TT--............----..-----GAAG-GT--------G 8243
N.CM.06.U14842 -T---A-A-----T--T-T------A-----A---------C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--CTTA-----------------C---------...C-A-----A--A...C-TG--............----..-----AAAA-GT--------G 8311
N.CM.95.YBF30 -T---A-A-----T--T-T------A--A--A---------A--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C-----A---...C-A-----AGCA...C--A--............----..-----AAAG-TT--------G 8389
N.CM.97.YBF106 -T---A-A-----T--T-T------A-----A---------T--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------...C-A-----AGCA...C-TT--............---A..-----AAAA-TT--------G 8347
N.FR.11.N1_FR_2011 -T---A-A-----T--T-T------A-----A--------AC-------GT---C----A---TAG-A--G-GA--ATTA-----------------C-----A---...C-A-----AGCA...C-TA--............----..-----AAAG-TT--------G 8171
P.CM.06.U14788 -G--CA-TGTT--T---T----T--AA-TT----T---CAA--A----C-----GG---CA-ATAG-A----GCT-CTTGA-------A-----GT-------A--G...C-A-----A-GC...--A--G............---A..-----GAATGCA---AAG--- 8390
P.FR.09.RBF168 -GG-CA-TGTT--T---T----T--A-G-T----T---CAA--A---AT-----GG---CA-ATAG-A----GCT--TTGA-------A-----G--------A--G...A-A-----A-GC...------............-...A.-----GAATGCA---AAG--- 8934
CPZ.CD.06.BF1167 -AG--A-TTT---AGAGTTCACT-GCTG-T-------CG------------C-C--AG--T---AGTAGACATA--AA-A--T-----A-CT-----C--G-----A...--A----TTGC-...C-AAAC............---CA.-----A-CTGTACTA...... 9015
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -AG--A-T--C--T--T-------GA--A--A--T-----AA-CT------C-A--AC-C-CTTGG-C--G-GC---TTA--T--------------T-----A---...--A-----AGC-...-----T............----..-----A-C------------- 8350
CPZ.GA.88.GAB1 -TG----A-----T--T--------A--A--T--------AA-A-------CTT-T----TTA-ACT----AT----A-AA----C-----GC-C--------A--G...C-------AGC-...--A--TTAAGCACTGCAT----..-----AAC---A-----T--- 8890
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -AG--AGGCTT--A-ATTTCAC---CTG-T----T--C-TAC-A-------G--C-GTTAACAT--T-----GC---A-AA----C--A-CC-----C-----A--T...--A----TAGC-...--AAAT............----..-----AAA--TT......... 8500
CPZ.US.85.US_Marilyn -AG--A-A-----A--------------A--A--T-----AA--------T--AC-AG-A-GCTC-T-CT--G----ATA--------A--------T--G--A---...C-A--G--A-GC...--AT--............-...A.------AA---------T--G 8844
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B.FR.83.HXB2 AGTAGT...GTGATTGGATGGCCTACTGTAAGGGAAAGAATGAGACGA........................GCT.....................GAG..........................................CCA.........GCAGCAGATAGGGTGGG 8888
Nef _S__S__.__V__I__G__W__P__T__V__R__E__R__M__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__A__.__.__.__.__.__.__.__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__.__.__.__A__A__D__R__V__G
A1.AU.03.PS1044_Day0 --A--C...AGC-AG------T--GAAA-T-------A---A----A-........................A--CCT...............................................................A--.........--------AG-A--A-- 8147
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --C--C...A-AG-G--------GGAGA-T-----G--G---------........................A--CCA...............................................................G--.........--------AG-A--A-- 8100
A1.ES.06.X2110 --A--AAGA-AAG-G-A----A--GAA--T------------CAG-A-........................A--CCT...............................................................G--.........------AG-G-A--A-- 8150
A1.IT.02.60000 -----C...A-AG-G---------GAG--T-----------T------........................---CCTGCTCCTGCT......................................................---.........------AGAG-A--A-- 8938
A1.KE.06.06KECst_001 --C--C...AAAG-G---------GAA--T---------------AAT........................---CCT...............................................................T--.........------CCAG-A--A-- 8160
A1.RU.11.11RU6950 -----C...A-AG-G---------CAG--T-----------A------........................---CCTGCTCCTGCT......................................................---.........------AGCG----A-- 8445
A1.RW.07.pR463F -----C...A-AG-G--G------GAG--T-----------A------........................A-CCCC...............................................................---.........------ACAG-A--A-- 8915
A1.SE.95.SE8538 --A--C...AAAGAG------T--GAG--T-------A---A--G-A-........................A--CCT...............................................................---.........------A-AG-A--A-- 8105
A1.TZ.01.A341 --C--C...A-AG-G--G------GAG--T-----------------T........................---CCT...............................................................G--.........------CCAG-A--A-- 8083
A1.UA.01.01UADN139 -----C...A-AG-G---------CAGA-T-----------A------........................---CCTGCTCCAGCAGCACCTGCT.............................................---.........------ACAG-A--A-- 8123
A1.UG.07.p191845 G----C...A-AG-G---------GAAA-T-----------A-----T........................A-CCCT...............................................................G--.........------CCAG-A--A-- 9008
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----C...A-AG-G---------CAGA-T-----------A----AG........................A--CCTACAGCA.........................................................G--.........--------AG-A--A-- 8349
A2.CD.97.97CDKTB48 --A-CC...A-AG-G---------GAGA-T------------------........................A--CCTCCAGCAGCAGAAGGAGTAAGACCAACTCCT.................................---.........--T-----AG-A--A-- 8249
A2.CM.01.01CM_1445MV ...............---------G----C-----G---------A--........................A--CCT...............................................................---.........--------AG-A--A-- 8102
A2.CY.94.94CY017_41 --G--C...A-ACCA---------G--A-T-----G---------A--........................A--CCTCCAACAGCACAAAGAACA--AGCAGTGTCT.................................---.........------CCAG-A--A-- 8311
B.AR.04.04AR143170 ------...A--G-G---------G--A-------C-A-------A--........................A--.....................---..........................................---.........--------GG------- 8064
B.AU.04.PS1038_Day174 --M---...RG-G---R-------G-------------R---CR----........................---.....................---..........................................---.........---------G------- 8077
B.BO.09.DEMB09BO001 CAC...............------G-----------------C-----........................---.....................--A..........................................---.........--G------G------- 8235
B.BR.06.06BR1119 ------...A-AG-----------G--A-------------A------........................---.....................---..........................................---GCA......---------G------- 8322
B.CA.07.502_1191_03 G--G--...A--GG---G---AA-G-G--C-----T------------........................A--..................................................................---.........--------AG------- 8332
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 C-----...-A-GG----------G--------A-G------CA--A-GCTGAGCCAAAA............---.....................---..........................................---.........--------GG------- 8116
B.CN.10.DEMB10CN002 CC---G...C--GG-------T--G--A--------------------........................A--............GAGCCAGTT--A..........................................---.........--------AG------- 8273
B.CO.01.PCM001 C-A-AG...-CAGC--AG---G--GA----------------GA----........................---.....................--A..........................................---.........--------AG------- 8071
B.CU.99.Cu19 CT----...AGAGAG---------G-------------------G---........................---.....................---..........................................---.........--------AG------- 8455
B.CY.09.CY266 --A......AA-G-C-A-------G-CA------------------A-........................--ACCA...........................................................................--------AG------- 8098
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------...C-AG-----------GA----------------------........................---.....................---..........................................---.........---------G------- 8176
B.DK.07.PMVL_011 --G---...A--GGC---------G--A----------------GAA-........................---.....................---..........................................---.........--------AG----A-- 8321
B.DO.05.05DO_160884 ------...A-AG-----------G--A-------T--------G---........................---GAGCCAGCAAGGCCAGCAAGT-G-......................................................------AG-G------- 8074
B.ES.09.P2149_3 C--......----GG-A----A--GT------A---------------........................---GGGCCACCACAAGCTGAGCCA.........................................................---------G------- 8322
B.FR.08.DEMB08FR002 T-----...CC-G-A------------A-------------A---A--........................---.............................................CCAGCAGATGGGGAGAGAGCT---.........---------G------- 8321
B.GE.03.03GEMZ004 C--......ACA-GG-A----TT--A----------------GA-A--........................A--.....................---..........................................---.........-------T-G------- 8086
B.HT.05.05HT_129389 ------...AGA------------G--A-------G------------........................---.........GAGCCAGCTGCT--A..........................................---.........---------G------- 8124
B.JM.05.05JM_KJ108 --C---...AAAC-----------G--A------------------A-........................---GAACCAGCTGAGCCA...............................................................---------G------- 8098
B.JP.05.DR6538 ----AG...T-AGG-------------A----------------G---........................A--.....................---..........................................---.........---------G------- 8924
B.KR.07.07KYY4 C-----...A--CC---G---AA----A-----------------A--ACTGAACCA...............---.....................---..........................................---.........--------AG------- 8559
B.NL.00.671_00T36 CA--AG...-G-GG----------G-G--G------------CA----........................---.....................---..........................................---.........--------CG------- 8449
B.PE.07.502_2649_wg8 ------...T-AG--------K-A-GG--------------A--G---........................A--CCGCCA........................................................................---A----GG------- 8330
B.PY.03.03PY_PSP0115 .........T-TTC-------G-------------------A---AA-........................---.....................--A....................................CCTGAA---.........--------AG------- 8083
B.RU.11.11RU21n -----C...T---------------GAA--------------CA-A--........................A--.....................---..........................................---.........--------AG------- 8416
B.TH.07.AA040a_WG11 ------...C--G----------A-GG---------------CA--A-........................-T-.....................---..........................................---.........---------G------- 8221
B.TT.01.01TT_CRC50069 -T--AG...AC-GG--A-------G-----------------------........................---.....................--A..........................................---.........--------AG------- 8119
B.TW.94.TWCYS_LM49 C-----...A-ACC-------T---A-A-------------A----A-........................---.....................---..........................................---GCA......---------G------- 8862
B.UA.01.01UAKV167 C-----...AC-GG----------G-------A---------GA----........................---.....................---..........................................---.........--------AG------- 8152
B.US.11.ES38 -TC---...-C-GA-------T---GA---------------------GCTGGAACA...............---.....................---..........................................---.........--------AG------- 8849
B.UY.02.02UY_TSU1290 --C--C...AA-GGG--C------G-------A--G-------C----........................---......CCAGCAGTAGATCCAACA..........................................G--.........---------G------- 8137
B.VE.10.DEMB10VE001 C----CAAG-A-GC--A----G---AGA---------A-----A--A-........................A--.........GAGCCAGCA............................................................--------GG------- 8275
B.YE.02.02YE507 ------...---G-----------G--A-----------------AA-........................A--.....................---..........................................---.........-----C---G------- 8119
C.AR.01.ARG4006 ............T-G---------G-----------------------........................---CCTCCTGGTGTAGGA..............................GACAGMAGGAGACAAGATGCT---.........--T-----GG-A--A-- 8103
C.BR.07.DEMC07BR003 T-----...CCAG-G------T--G--A-----------------A--........................A--...............................................................GAG---.........--------GG-A--A-- 8331
C.BW.00.00BW07621 --C---...A-AG-----------G-------A--------A---A--........................A--...............................................................GAT---.........--------GG-A--A-- 8244
C.CN.98.YNRL9840 -A---C...AAAG---A-------G--A----A--G------------........................A--...............................................................GAG---.........--------GG-A--A-- 8110
C.CY.09.CY260 --C--C...T-A-GG---------G--A----A--G--G---------........................A--GCGCCAGCAGCAGAGAGGATGAGACAAACTGAGCCA..........................................--------GG-A--A-- 8174
C.ES.07.X2118_2 --C---...A-AG-A--------AG----G--A------T-A---AA-........................A-A...............................................................GAG---.........-------TGG-A--A-- 8294
C.ET.02.02ET_288 T----C...CCA-GG------T----CA----A-------------A-........................A--CCACCA........................................................................--------GG-A--A-- 8114
C.GE.03.03GEMZ033 -AC---...A-AG-----------G-------A--G-----A--GA--........................A--...............................................................GAG--T.........--------AG-A--A-- 8116
C.IL.98.98IS002 T-----...CCAG-G---------G-------A--------A----A-........................---...............................................................AGG---.........--------AG-A--A-- 8237
C.IN.03.D24 T--G--.........--G---T--GAG-----A------------A--........................A--...............................................................GAG---.........--------AG-A--A-- 8974
C.KE.00.KER2010 --C--C...A-AG-----------G-----------------------........................---...............................................................GAG---.........-----G--GG-A--A-- 8098
C.MM.99.mIDU101_3 C----C...A-AG-----------G-CA----A--G------------........................A--...............................................................GAG---.........--------AG-A--A-- 8268
C.MW.93.93MW_965 --C---...A-A------------GA------A--------A----A-........................A--...............................................................AGT---.........--------GG-A--A-- 8084
C.SN.90.90SE_364 T-C---...A-AG-G--------AGAG-----A--------A---A--........................A--...............................................................AAT---.........------ACGG-A--A-- 8033
C.SO.89.89SM_145 --C--A...A-AG--------G---A-A----A--------A---A--........................A--...............................................................GAG---.........--------GG-A--A-- 8135
C.TZ.02.CO178 C-----...A-AG-----------GAAA----A--------A-----T........................A--AGGCCAGCAGCAGAGGGAGTGCCA......................................................--------GG-A--A-- 8111
C.US.98.98US_MSC3018 T-C---...A-AG-----------G-------A----------A----........................A--...............................................................GAG---.........--------GG-A--A-- 8032
C.UY.01.TRA3011 T-----...CCAG-G---------GA-A----A--------A---A--........................A--...............................................................GAT---.........--------GG-A--A-- 8086
C.YE.02.02YE511 TCC---...A-AG----G------GTG--------C-----A--GA--........................A--AATCCAGCAGCAGCAGGAGTA-GAGCAGCGTCTCAAGACTCA....................................-------CAG----A-- 8137
C.ZA.10.DEMC10ZA001 --C--C...A-AG-----------G-------A---------------........................A--AGGCCAACAGCAAAAAGAGAAAGACGAGCTAAGCCA..........................................-------TAG-A--A-- 8271
C.ZM.02.02ZM108 ---...............------G-------A--------A---A--........................A--.............................................AGAACTGGGGCAGCAACTGAG---.........--------GG-A--A-- 8952
D.CD.83.ELI ------...A-AG-G---------G--A-------------A---A--........................A--AATCCA........................................................................---------G----A-- 8424
D.CM.10.DEMD10CM009 ------...A-AG-A---------G--A-----------------A--........................A--CAGCCAACT......................................................GAG---.........---------G----A-- 8235
D.CY.06.CY163 -----C...A-AG-----------G--A-------------A-A-A--........................A--...............................................................GAT---.........---------G----A-- 8101
D.KE.97.ML415_2 ------...A-AG-----------G--A-------T-----A---A--........................A--GCTCCAGCAGCAGAAGGGGAGAGA..........................................G--.........--------AG------- 8381
D.KR.04.04KBH8 ..................------G--A-----------------A--........................A--GAG...............................................................---.........---------G----A-- 8786
D.SN.90.SE365 ------...A-AG-A-A-------G--A-------------A---A--........................A--...............................................................GAG---.........---------G------- 8886
D.TD.99.MN011 ------...A-AG-----------G--A-------------A---A--........................A--...............................................................GAT---.........--------GG----A-- 8078
D.TZ.01.A280 ------...A-AG-----------G--A-------------A---AA-........................---...............................................................GAT---.........--------CG------- 8076
D.UG.08.p191859 -----C...A-AG-----------G--A-------------A---A--........................A--AATCCTAATAATCCT................................................GAG---.........--------AG------- 8911
D.YE.02.02YE516 ------...A-AG--------------A---------A---A---AA-........................A--...............................................................GAT---.........---------G----A-- 8068
D.ZA.90.R1 ------...A-AG-----------G--A-------------A---A--........................A--...............................................................GAT---.........---------G------- 8242
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------...A-A------------G-----------------------........................A-CCCTCCA........................................................................--------CG-A----- 7951
F1.AR.02.ARE933 ------...A-AG-----------GAAA-------------------G........................A-CCCTCCA........................................................................--------AG------- 8158
F1.BE.93.VI850 --C---...A-AG-----------G-----G---------------A-........................A-CCCTACA........................................................................--------AG------- 8165
F1.BR.07.07BR844 -----C...A-AG--------T--G--A-------G------------........................--CCCCCCAGCAGAAGGGGTGGGA-CAGTGTCTCAG..............................GAC---.........---AA-...G------- 8687
F1.CY.08.CY222 T-C---...A-AG-C---------G----------------------G........................A-CCCTCCA........................................................................--------AG------- 8054
F1.ES.11.DEMF110ES001 ------...A-AG-----------G--A--------------------........................A-CCCTCCA........................................................................--------AG-A----- 8196
F1.FI.93.FIN9363 ------...A-AG-----------G--A--------------------........................C-CCCTCCAGCA.....................................................................--------AG------- 8187
F1.FR.96.96FR_MP411 ------...A-AG-----------G--------------------A-G........................A-CCCTCCA........................................................................--------AG------- 8055
F1.RO.96.BCI_R07 ------...C-AGC---G------G-------------G--A-----G........................A-CCCTCCA............GCA-CAGAAAGGGGG.............................................--------AG------- 8957
F1.RU.08.D88_845 ------...A-AG-G---------G--A-------T------------........................--CCCTCCAGCAGCCCCTCCAGCA-CAGAAGGGRGA.............................................--------AG----A-- 8406
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----C...A-AG--------------A-------G-----A-A--A-........................A-CCCTGTA........................................................................--------AG-A----- 8209
F2.CM.97.CM53657 ------...AAAG--------------A-------------A----A-........................A-CCCTGCA........................................................................------CCAG------- 8059
G.BE.96.DRCBL --G-AA...--AGC---------CGAG------------C-A----A-........................CACCCTGCA........................................................................--------AG-A--A-- 8848
G.CM.10.DEMG10CM008 -----C...A-AG-----------GAG--------------A------........................--CCCTCCAGGACAAACCCCT.........................................................CAA-------CAG-A--A-- 8266
G.CN.08.GX_2084_08 ---T-C...A-AG----G-----CGAGA-------------A----A-........................A-CCCT........................................................................CCA--------AG-A--A-- 8141
G.CU.99.Cu74 ------...A-AG-----------G-G--------------A--G-A-........................A-CCCTCCA........................................................................-------CAG-A--A-- 8528
G.ES.09.X2634_2 C-CTCC...A-AG----G------GAGA-----------C-A------........................A-CCCTTCA.....................................................................GCA--------AG-A--A-- 8389
G.GH.03.03GH175G --A--C...A-A-AG-A--------AG--G-A----CAG--A----A-........................--CCCT........................................................................GCA--------AG-A--A-- 8955
G.KE.93.HH8793_12_1 --A............---------G-G--------------A----A-........................A-CCCAATAAGACAAACCCCACCA.........................................................--------AG----A-- 8285
G.NG.09.09NG_SC62 ---...............-----CG-G--------G-----A--G---........................A-CCCA........................................................................GCA--------AG-A--A-- 8076
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B.FR.83.HXB2 AGTAGT...GTGATTGGATGGCCTACTGTAAGGGAAAGAATGAGACGA........................GCT.....................GAG..........................................CCA.........GCAGCAGATAGGGTGGG 8888
Nef _S__S__.__V__I__G__W__P__T__V__R__E__R__M__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__A__.__.__.__.__.__.__.__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__.__.__.__A__A__D__R__V__G
G.PT.x.PT3306 GTCTCC...A-AG-----------GAAA-----------C-A------ACAAGACAA...............AACCCTCCAGCA..................................................................GCA-------TAG-A--A-- 8900
G.SE.93.SE6165_G6165 -----C...A-AG----------CGAG--------------A---AAC........................A-CCCTACA........................................................................--------AG-A--A-- 8327
H.BE.93.VI991 G--T--...A-A-G----------G----------------A--G-A-........................A--GAGCCA........................................................................--------AG----A-- 8288
H.BE.93.VI997 ------...A-AG----G------G----------------A--G---........................---CAGCCA........................................................................---------G----A-- 8203
H.CF.90.056 -----G...A--GG---G---T-----A----------------G---........................---GAA........................................................................CCA-T------AG----A-- 8208
H.GB.00.00GBAC4001 ------...A-AG-G----------GRA-------------A--G--C........................---GAG........................................................................CCA--------RG----A-- 8397
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .........ACAGC-------T--GAGA----------------G---........................---......................................................ACTCCTGATGCT---.........--------AG-A--A-- 8050
J.CM.04.04CMU11421 -----C...A-AG-----------CAG--------G--------G---........................--AGCTGCT......................................................CCTGTT---.........---------G-A--A-- 8423
J.SE.93.SE9280_7887 ---...............------CAG-----------------G---........................---...CCCGCTCCA..................................................................---------G-A----- 8186
J.SE.94.SE9173_7022 ---...............------CAG--------C--------G---........................---GCTCCTGCTCCA..................................................................---------G-A----- 8196
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------...A-AG--------T-----------------------AA-...........................ACACCTCCA.....................................................................---------G------- 8071
K.CM.96.96CM_MP535 ------...A-AG-----------G--A--------------------........................--ACGACCAGCAGCAGACAGGGTG-GA....................................ACACAA---.........--------CG------- 8075
01_AE.AF.07.569M -----C...A-AG-G---------CAG--C-------A---A-AGAA-........................A--CCTCCAGCAGCAGAAGGAGTA-GAGCAGTATCTCAAGATCTAGATAAACATGGA........................--------AG-A--A-- 8148
01_AE.CN.09.1119 -----C...A-AG-G---------CAG--C-----------A-AG-A-........................A--CCTACA........................................................................---A----AG-A--A-- 8131
01_AE.HK.04.HK001 -----C...A-AG-G---------CAG--C--A--------A--G-A-........................A--CCCCCA........................................................................---A----AG-A--A-- 8270
01_AE.JP.x.DR0492 --G--C...AGAGAG---------CAG--C-------A---A-AG-A-........................A--CCTCCAGCA.....................................................................--------AG-A--A-- 8932
01_AE.TH.04.BKM -----C...A-AG-G---------CAGA-C-----G-A---A-AG-A-........................A--CCTCCA........................................................................--------AG-A--A-- 8897
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----C...A-AG-G---------CAG--C-----------A--G-A-........................A--CCTCCA........................................................................---A----AG-A--A-- 8345
01_AE.TH.90.CM240 -----C...A-AG-G---------CAG--C-------A---A-AG-A-........................A--CCTCCA........................................................................---A----AG-A--A-- 8462
01_AE.VN.98.98VNND15 -----C...A-AG-G---------CAGA-C-----------A--G---........................A--CCTCCA........................................................................---A----AG-A--A-- 8179
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -----C...A-AG-G---------CAGA-T------------------........................A-CCCTGCAGCAGCAGAAGGAGAAAGA......................................................--------AG-A--A-- 8358
02_AG.ES.06.P1261 --C--C...A-AG-G---------CAG--T-----T-----A----A-........................A-CCCT...............................................................---.........------ATAG-A--A-- 8347
02_AG.FR.91.DJ263 --C--C...A-AG-G----------AG--T-----------A----AG........................A-CCCT...............................................................---.........------ACAG-A--A-- 8284
02_AG.GH.03.03GH181AG --C--C...A-AG-A----------AG--T--A------C-A----A-........................A-CCCTCCAGCT.........................................................---.........------CCAG-A--A-- 8956
02_AG.LR.x.POC44951 --C--C...T-AG-G----------AG--T-----------A----A-........................A-CCCTGTAAGTGAA...AGG............................................................------A-AG-A--A-- 8889
02_AG.NG.x.IBNG --C--C...A-AG-G----------AG--T-T-A------------A-........................A-CCCT...............................................................A--.........------ACAG-A--A-- 8415
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --C--C...T-AG-G---------CAG--T-----------A---A-G........................A-ACAACCCACCCCT......................................................T--.........------ATAG-A--A-- 8123
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----C...C-AG-G---------CAG--C-------A--------A-........................CA-CCTCCA............................................................---.........------A-AG-A--A-- 8097
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --C--C...A-AG-G---------CAG--T------------CAT-A-........................A-CCCC...............................................................---.........------ATAG-A--A-- 8099
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----C...A-AG-G---------CAG--T-----------A------........................---CCTGCT..........................................CCA...........................--G---AGAG-A--A-- 8068
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----C...A-AG-----------GAGA----------------G---........................---CGAGCTGAGCCAGAAAGAATGAG-...........................CGAGCTCAAGCTGAG---.........-------CAG-A--A-- 8297
05_DF.BE.x.VI1310 ------...--AG-----------G--A---------A---------C........................A-CCCTCCA........................................................................--------AG------- 8294
06_cpx.AU.96.BFP90 ...............------T--CAG-----------G---------........................A-CCCACCAACAGAAAGA...............................................................--------AG-A--A-- 8933
07_BC.CN.98.98CN009 -----C...A-AG-----------GA-A-------G---------ACT........................-AG...............................................................CAG---.........---------G------- 8231
08_BC.CN.06.nx2 -----C...A-AG-G---------G--A----A--T-----A------........................A--GAGCCA........................................................................---C-----G------- 8865
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----RC...A-AG-G---------GAGA-T-----------A---A--........................A-CTCCCCMTCC.....................................................................C-------AG------- 8063
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------...A-AG-----------CAG------------------A--........................A--...............................................................AGT---.........--------GG-A--A-- 8240
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----A...A-AG-A---------GAGA-T-----------A------........................A--TCTCCAACAGCA..................................................................------CCAG-A--A-- 8293
12_BF.AR.99.ARMA159 --C---...A-AG-----------GAGA-----------T--------........................--CCCTCCA........................................................................--------AG------- 8853
13_cpx.CM.96.96CM_1849 C----C...ACAG-G--------AG----------------A...............................................................................................................------ACAG-A--A-- 8319
14_BG.ES.05.X1870 C--TCC...A-AG----G------GAGA-----------T-A------........................T-CCCTCCA........................................................................--------AG-A--A-- 8391
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---...............------CAG--C-------A---A-AG-A-........................A--CCTCCA........................................................................--------GG-A--A-- 8269
16_A2D.KR.97.97KR004 --A--C...T-ACCA---------G--A-T--------G---------........................A--CCTCCAGCAGCAGAACGAACCCCTCCAGCAGCA.............................................--------AG-A--A-- 8302
17_BF.AR.99.ARMA038 ...............---------G-----------------------........................---GAGCCAGAGCCA..................................................................--------AG------- 8071
18_cpx.CU.99.CU76 -----C...C-AG-A---------GAGA-T-----------A---A--........................A--CAAGAA........................................................................CT-C-TAGA-CTCCTCC 8217
19_cpx.CU.99.CU7 ------...A-A------------G-----------------CA-A--........................---GAGCCA........................................................................---------G----A-- 7950
20_BG.CU.99.Cu103 ---...............------G-G------------C-A--G---........................A-CCCTCCA........................................................................-------CAG----A-- 8331
21_A2D.KE.99.KER2003 -----C...A-AG--------------A-------------A---A--........................A--...............................................................GAT---.........---------G----A-- 8080
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --C--C...A-AG-G---------CAG--C-----------A--G-A-........................A--CCTGCG........................................................................--------AG-A--A-- 8076
23_BG.CU.03.CB118 ---...............---G--G-G-----------------G---........................--CCCTCCAGCAGRAAACCCTCCA.........................................................-------CAG----A-- 8340
24_BG.ES.08.X2456_2 ---......--ATC--A--------GG-----A--------A--G---........................A-CCCTCTAACAACAACAAGAGGA-GAGCATCTCAAAATTCAGCTAGACAAGAATCTCCA.....................-------TAG-A--A-- 8375
25_cpx.CM.02.1918LE -AC......AGAG-----------GAGA-------------A-----C........................A-CCCTCCAGCAGAAGCAGCAGCA.........................................................--------AG-A--A-- 8120
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --C--C...--AG-G---------GAA--C---------------A-G........................A--CCT...............................................................---.........------ACAG-A----- 8897
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----C...CCAG-----------G-A----------A------G---........................--CCCTCCA........................................................................---------G-A--A-- 8908
28_BF.BR.99.BREPM12609 C--G--...AC-GG-------GAGG-----------------------........................A--.........AGGCCAGCAGCT---CCA...................................................---------G------- 8301
29_BF.BR.01.BREPM16704 T-----...A---G-------G--G-------A--G------------........................A--......GAGCCAGGGCCAGCA---........................CCA...........................--------AG------- 8348
31_BC.BR.04.04BR142 T---T-...CCAG-G---------G--A----A------C-A------........................---CATCCAGCAGCAGAAAGA..................ATAGGATCAGAAAGAGTAAGAGGAGCTGAG---.........--------GG-A----- 8404
32_06A1.EE.01.EE0369 -----C...A-AG-A--T------GAGA-----------T-A------........................A-CCCGCCA........................................................................--------AG-A--A-- 8514
33_01B.ID.07.JKT189_C ---T-C...A-AG-G---------CAG--C-----------A--G-AG........................A--CCCCCA........................................................................--------AG-A--A-- 8201
34_01B.TH.99.OUR2478P -----C...A-AG-G---------CAG--C--A--------A--G--G........................A--CCTCCA........................................................................--------AG-A--A-- 8054
35_AD.AF.07.169H -----C...AAA-AG-A-------GAG--T-A-----A--------A-........................A--CCTGCA........................................................................--------AG-A--A-- 8091
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --C--C...A-A--A---------CAGA-T-----C--------G-A-........................A--CCTCCA........................................................................------ATAG-A--A-- 8109
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----C...C-AG-G---------CAG--G-----------A-A--A-........................A-CCCTCCA........................................................................-----G--AG-A--A-- 8092
38_BF1.UY.03.UY03_3389 C--C--...A-AG--------G--GA-A--------------------........................---GAGCCA........................................................................--------AG------- 8284
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------...AAA--A---------G--A-------C---------A--........................A-CCCGCCAACAGCAGAAAGGGGG-CAGCAAAA................................................--------AG------- 8362
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---C--...---CCC---------GAGA-----------------A--........................---GAGCCAGCAGCAGATGGGGAAAGA......................................................---------G------- 8403
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------...T--G-----------G--------------------AA-........................A--...............................................................GAA--G.........-------T-G------- 8350
43_02G.SA.03.J11223 --G--C...A--GG-------T-CGAGA----A--G-----A------........................A-ACCCCCTACAGCAGCAGAAGGA-CAGGA.......................................A--.........--------AG-A--A-- 8416
44_BF.CL.00.CH80 ------...A-AG-----------GA-A--------------------........................A-CCCTCCA........................................................................--------AG------- 8303
45_cpx.FR.04.04FR_AUK T----C...A-AG-A---------GAGA-T-----------A------........................A--CCC...............................................................---.........------ACAG-A--A-- 8847
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----A...A-AG-A---------G--------------T-A------........................A-CCCTCCA........................................................................--------AG------- 8264
47_BF.ES.08.P1942 ------...A-AG--------------A-------------A------........................A-CCCTCCA........................................................................AT------AG------- 8305
48_01B.MY.07.07MYKT021 --C--C...AAAG-G---------CAG--C--A--------A--G-A-........................A--CCTCCA........................................................................--------AG-A--A-- 8120
49_cpx.GM.03.N26677 -----A...A-AG-G---------GAGA----------------G---........................--GCGAGCTACTCCTACTGCTCCT-CTCCA...................................................--------AG-T----- 8336
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------...CC-G------------AGA----A----------AGA--........................A--GAGCCAGCAGCAGAGGCA............................................................--------GG------- 8091
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 T-----.........----------GG---------------GA----........................---GGGCCA........................................................................---------G------- 8211
53_01B.MY.11.11FIR164 -----C...A-AG-G---------CAG--C-----------A--G---........................A--CCCCCA........................................................................--------AG-A--A-- 8228
54_01B.MY.09.09MYSB023 G----A...C-AGGG------A--CAGA-C------------------........................A--CCCGCAGCAGCAGAAGAAGTA-GA..........................................G--.........--------AG-A--A-- 8338
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----C...A-AG-G---------CAG--C--------G--A-AG-A-........................A--CCTTCA........................................................................--------AG-A--A-- 8219
O.BE.87.ANT70 G---AA...T-TGAG------G-AG-A-----A------------A--ACTAGA..................A--TTC...CCTGAGTCTGAACCA.........................................................TGC---CC-G-A--A-- 8974
O.CM.91.MVP5180 --C-AA...T-TGCA------T-AGAA-----A--T------------........................T-CTCCTCTGATCCTCAACAACCA.........................................................TGT---CC-G-A--A-- 8997
O.CM.98.98CMA104 --C-AG...T-TGCA------T-A--A-----A--G---------A--........................---CCTGMRCCTGAACCAGAACCA.........................................................TGT---CC-G-A--A-- 8475
O.FR.92.VAU ----AA...TG-GCA------T-AGAA-----AAG-----------A-........................A--TCC...CCTGACCCCCAGTCCTCTGACACCCAA.............................................C-T---CC-G----AA- 8546
O.SN.99.99SE_MP1299 GA--TA...T-T-AG------T-AG-A--C--A------------.....................GGA...A--TCC...CCTGATCCTGAACCA.........................................................TGT---CC-G-A--A-- 9036
O.US.10.LTNP --C-AG...TACGA-------G-AT-A--G--A------------AA-ACTAGAACCATTAGAACTAGA...A--TCC...CCTGAGTCTGAACCA.........................................................------CC-G-A--A-- 8914
O.US.97.97US08692A --C-AA...T-TGCA--------AG-A-----A------------A-G........................---TCC...CCTAAACCTGAAGAT.........................................................TGT---CC-G-A--A-- 8458
N.CM.02.DJO0131 --C--C...A-AG-A--------AGAAA-C--A------------A--CAA..............................................................................CGACCTCACGAG---GCAGTAGAGC------TAG-A--A-- 8360
N.CM.04.04CM_1015_04 --C---...--AG-A--------AGAAA-C--A------------A--CAA.................................................................................AGACAAACT-A-GCAGCAGCA-------TAG-A--A-- 8329
N.CM.06.U14842 --C--C...A-AG-A--------AGAAA-C--A------------A--CAA.................................................................................ACTCAAGAG---.........-------KAG-A--A-- 8388
N.CM.95.YBF30 --C--C...C-AG-A--------AGAAA-C--A------------A--CAA.................................................................................ACGCAAGAA---GCAGTAGAGC------TAG-A-CA-- 8475
N.CM.97.YBF106 --C--C...C-AG-A--------AGAAA-C--A--------A---A--CAA.............................................................................................ACTCCAGAGC------TAG-A--A-- 8421
N.FR.11.N1_FR_2011 --C--C...A-AG-A--------AGAAA-C--------G------A--CAA.................................................................................ACTCCAGGAG--GCAGTAGAAC------CAG----A-- 8257
P.CM.06.U14788 -----C...T-AG-G--C-----AG-A--C-------A---A-AG-AGACTACCCCGACTACCCCTGACCCGA--ACC.........CCAGTAACA.........................................................C-T---CCCG----T-- 8491
P.FR.09.RBF168 -----C...T-AG-G--C-----AG-A--C--A----------AT-AG........................A--GCC.........CCAGAAACA.........................................................C-T---TC-G----T-- 9011
CPZ.CD.06.BF1167 .........-GA-CCA---TC--AGGGA--GACA-C-TGT---ACA--ATTAGAAAC................................................................................................A--C---CAGCA-AT-C 9080
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----C...C-AG-A--------AGAAA----A--G-----A-A-A--........................---CCAACA........................................................................---------G-A--A-- 8421
CPZ.GA.88.GAB1 ------...C--G-A---------GAG--C--AAG------A--GGA-........................---CCAACA........................................................................--------GG-A--A-- 8961
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .........T-TGGCA-----G--GG--CT-CT--GGTCC-AC-CA--TTGCATGCT................................................................................................---C-T-C-CAT-AT-- 8565
CPZ.US.85.US_Marilyn -----C...A-AG-A--------AGAA--C--AA-C---T------A-ACTCAG..................A-AACAGCA........................................................................--------AG-A--A-- 8921
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B.FR.83.HXB2 AGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGCTACCAATGCTGCTTGTGCCTGGCTAGAAGCA...CAAGAGGAG.........GAG...GAG...GTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAAGACCAATGACTTACA 9040
Nef __A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A__T__N__A__A__C__A__W__L__E__A__.__Q__E__E__.__.__.__E__.__E__.__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__R__P__M__T__Y__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----T----AA---T--A--T------------G-------C------GT-......-ATC-CC--AG---CA-------G------...--------A.........-G-...---...--A--C----------GG--C-----G---C---------------T-- 8293
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 G----T----A----T--A----G------------T-----C--T--------------T------AG------------G-----G...--------A.........---GGG---...--A--C--------A-GG--A--------------G----------TT- 8255
A1.ES.06.X2110 -----T-----A---TT-A--T------------G-------C-------T-......-ATC-CC--AG---C---------------...--------T.........---...---...--A--C----------GG--C-----G---C------------------ 8296
A1.IT.02.60000 -C---T-----A---TT-A--T---T--------G-------C--G--C--CT--A----T------A-------------G--G--G...--------T.........---...---...--C--C----------GG--G-----------------------A--T- 9090
A1.KE.06.06KECst_001 -----T-----A---TT-A--T------------G-T-------CA---GT-......-A---CC--AG-----T------G------...--------A.........---...-G-...--A--C----------GG--A--A------C------------------ 8306
A1.RU.11.11RU6950 -C---T-----A---TT----T-GG---------G-------C--T-----------C--T-----------C--------G--G---...--------A.........---...---...--A--C----------GG--A-----------G-----------A--T- 8597
A1.RW.07.pR463F -----T-----A---TT-A--T-----------------G--C-CT----T-......-ATC--C--AG-----T------G-----G...--------A.........-G-...--A...--A--C--C-------GG--G---------C-G--G------------- 9061
A1.SE.95.SE8538 -----T-----A---TT-A--T-G------------------C--T----T-......-ATC-CC--AG---CA-------G--G---...--------C.........---...---...--A--C----------AG--A---------C-------T---------- 8251
A1.TZ.01.A341 -----T---------TT-A--T--G-------------------AT---GT-......-ATC-CC--AG-----T------G-----G...--G-----C.........---...---...--A--C----------GG--A--A-----A------------------- 8229
A1.UA.01.01UADN139 -C---T-----A---TT----T--G---------G-------C--T-------------AT-------A---C--------G--G--G...--------A.........---...---...--A--C----------AG--G-----------G-----G-----A--T- 8275
A1.UG.07.p191845 -----T-----A---TT-A--T------------G-T--------T---GT-......-ATC-CC--AG-AAC------T-G-----G...---------.........---...--A...--A--C----------GG--A--A--G---------------------- 9154
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----TT--------T--A----G------------------C--T-------A-----AT----AAAG-CT-------G-GAG----...---------.........---GAG---...--A--C----------GG--A--A--G---C----------------T- 8504
A2.CD.97.97CDKTB48 -----TG----A---TT-A-CC-G----------G-------C--T-------------A----C---A---C--------G-----G...-----A---............GAG--A...--A--C----------GG--A--------------GG-G-----C---- 8401
A2.CM.01.01CM_1445MV -----TG----A---TT-A-GT-C--G-------G------TCC-T--------------T---T---AC--C--------G-----G...-----A---.........AGTGAT---...--A--C--C-------GG--A---------C-------------C---- 8257
A2.CY.94.94CY017_41 -----TG----A---TT-A-CT-CT---------G-------C--T--------------T---C---A---C------G-G-----G...-----A---.........---AGT--A...--A--C--C-------GG--A--------------G--------C-T-- 8466
B.AR.04.04AR143170 -----T----------T---CGG---G-------G---------AT---------A---AT---------------------------...--------T.........---...---...----------------G---------------------C------C--- 8216
B.AU.04.PS1038_Day174 -C---T---G-----Y------CG------------------------------------T-------A-------------------...--------K.........---...--R...-----G----------G---------C--C----------------T-- 8229
B.BO.09.DEMB09BO001 -----------------------GG-----G-----------------------------T-------A-------------------...--------A.........---GAG--A...----------------G-------------------------------- 8390
B.BR.06.06BR1119 -C--------------T-A----GC-G-------C------C-----------------AT------------------G--------...-----AA-T.........---GAG---...----------------G------A--G--C------------------- 8477
B.CA.07.502_1191_03 -----------------------G-----------------------------------A----C-A-A-------------------...--------A.........A-TGAG--A...--A-------------G---------------------------C---- 8487
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ----------------T--------------------------------......ATC-AT------------A--------------...---------.........---GGG---...--A-----C-------A-------------------------------- 8265
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------A-G---T-----G---G-------C------C------------T--C-AT---------------------------...--------T.........---...--C...----------------GG------------------------------- 8425
B.CO.01.PCM001 ------------------A-----------------------------C-----------T-------A-------W-----------...--T-----T.........--A...---...--A--C----------G---------C------------------CG-- 8223
B.CU.99.Cu19 -----T-----------------G---C--------------------------------T----A--A-------------------...---------.........---...---...----------------G------A--------------------A---- 8607
B.CY.09.CY266 -----T---------------C--------------------................................................................................................................................ 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ----------------------------------C----------T------C-------T-------A-------------------...---------.........C--GAA---...--------------T-G-------------------------------- 8331
B.DK.07.PMVL_011 --------------------C--G--------------------------------------------A-------------------...---------.........--A...--A...-----G--------T-G-----------------------------T-- 8473
B.DO.05.05DO_160884 -----T---------------C---------------------------......-T--AT--CC---A---C-TT-----G------...--G-----C.........---...---...----------------G---------------------C--------T- 8220
B.ES.09.P2149_3 ------------------------------G---C--------------------A-C-AT---------------------------...---C-----.........---GAG---...----------------G-------------------------------- 8477
B.FR.08.DEMB08FR002 -----------------------GG---------C----------T-------------AT-----A--------A------------...--------A.........---GAG--A...--A--G-A--------G---------------------------C---- 8476
B.GE.03.03GEMZ004 -----------A------A----G-T--------C----------A------C------AT---------------------------CAA---------.........--A...--A...----------------G------------C------------------- 8241
B.HT.05.05HT_129389 ------------G--T------------------C------C----------T---AA-AT-------A-------------------...---A-----......GAT--TGAA--A...--A-------------G----------------R--------------- 8282
B.JM.05.05JM_KJ108 -----T------G-----------------------------C-----C-T-......-AT-G-------G---T-------------...---------.........---...-GA...--A--G----------G---------------------------A---- 8244
B.JP.05.DR6538 -----T-------------------T----------------------------G----AT-------A-------------------...---------.........--A...---...--A-------------G------------------G----------TT- 9076
B.KR.07.07KYY4 -----T---------------TC---G-------G------C---T---------AG--A----------------------------...---------.........---...---...-----C----------G------------C------------------- 8711
B.NL.00.671_00T36 -C---T----------T--------------------------------......A---AT-------------T-------------...---------.........---...--A...----------------G-------------------------------- 8595
B.PE.07.502_2649_wg8 ---C-T-----------------G-----------------T--A-------A------A--------A-ATG---------------...---------.........---...---...--A--G----------G-------------C---------------T-- 8482
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----TT-----------A-----------------T---------------C------A--------A----------G--------...---C-A---.........-GAGAG---...----------------G---C--------C--------------A---- 8238
B.RU.11.11RU21n -----T------------------------------------C--T---------------------------------T--------...---------.........---...---...--------------T-G-------------------------------- 8568
B.TH.07.AA040a_WG11 ------------------A--------------------------------------C--T--------C------------------...-----A--A.........--A...--TGGG----------------A-------------------------------- 8376
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------------------G----------T-------------------------T-------A-C--------G--------...--------A.........--CAGT---...--A--C--C-------G-------------C----------------T- 8274
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----T------------------G-----------------------------------T-------A-------------------...---------.........--A...---...----------------G------------A------------GA----- 9014
B.UA.01.01UAKV167 -----T----------T------GG------------------------......-T--AT-G----------A--------------...---------.........--A...---...-----C---------CG------A--G---------------------- 8298
B.US.11.ES38 -----------------------G-----------------------------T-A---A-------------------G---C----...-----A---......GAT--TGAG--A...--------C-------G------------C----------------T-- 9007
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----T----------T-A----G------------T------------------CAG--T------AAC------------------...--------T.........-G-GAA--A...----------------G------------------------------T- 8292
B.VE.10.DEMB10VE001 -----T-------------------T----------------C-------------------------A------G------------...--------C.........---...--A...-----G--------T-G----------------------------CC-- 8427
B.YE.02.02YE507 ---------------------C----G---------A--------T----------------------A-------------------...-----A---.........C--GAG--T...----------------G---------G---------------------- 8274
C.AR.01.ARG4006 -C----T----A----T-A--T-G-T----G---T-G-----C--T--C---C-T--C-AT-------AC-----------G-----G...---C-----.........---GAA---...--A--C----------G-----------------------------TT- 8258
C.BR.07.DEMC07BR003 -C---------A----T-A--T-G-T----G--GC-G-----C-----C---C---G--AT--------------------G-----G...---C----A.........--AGAA---...--A--C----------G-M----------------G-----------T- 8486
C.BW.00.00BW07621 -----------A----T-A--T-G------G-----T-----C-----C--GC-CA-C--T--C-----------------G-----G...---------............GAT--A...--A--C----------G------------------G-----------T- 8396
C.CN.98.YNRL9840 ------G----A----T-A--T---T--------C-T-----................................................................................................................................ 8152
C.CY.09.CY260 ------G---------T-A----G------G---C-G-----................................................................................................................................ 8216
C.ES.07.X2118_2 -----------A------A--G--------G---C-T-----C-----C----TCA-C-AT-------AC-----------GC----G...---------.........--AGGA---...--A--C----------G---------G--------------------T- 8449
C.ET.02.02ET_288 ------G--C------T-A---C-------G---C-A----CC-----C---C---AG-AT--------------------GC----G...---------.........--AGAA---...--A--C----------G------------------------------T- 8269
C.GE.03.03GEMZ033 ------C---------T-A--T------------C-T----CC--T--C-----C-AG-A--------A------------GA----G...---------.........---GAG--A...--A--C----------G-------------G-------T--------T- 8271
C.IL.98.98IS002 ------G----A----T-A--GG-----A-G---C-T-----C-----CG----C--C--T-----A-A-------A----G----AG...--G------.........--AGAA--A...--A--C----------GG------------------------------- 8392
C.IN.03.D24 ------G----A----T-A-CT-G----------C-T-----C-----C--------C--T-------AC-----------G-----G...---------.........--AGGA--A...--A--C----------A---------G--------------------T- 9129
C.KE.00.KER2010 -----------A----T-A--T---T--------C-T--C--C-----C-----T-GC-A--------AC-----------GC-----...---------.........--AGAA--A...--A-------------G---------G------------------CGT- 8253
C.MM.99.mIDU101_3 ------G----A----T-A--T---T--------C-T-----C-----C----ACA-CT-T-----A-AC-----T-----GAG----...--------A.........--AGAA--A...--A--C------A---G---------G-----------------G-TT- 8423
C.MW.93.93MW_965 ------G----A----T-A--T--------G---C-T----C-----------TCAGC-A---------------------G-----G...---------.........--TGGA--C...--A--C--------T-G------------------------------T- 8239
C.SN.90.90SE_364 ------G----A----T-A--T---T----G---C-T-----C-----C-----C--C--T----AG---------CA---G-----G...------C--.........--AGAA---...--A--C----------G------------------------------T- 8188
C.SO.89.89SM_145 ----------AA----T-A--T---T--------C-T----AC-----C---C-CA-C-AT-------A------T-----GC----G...---------.........--AGAG--A...--A--C----------A---------G--------G-----------T- 8290
C.TZ.02.CO178 ------G----A----T-A--T--------------------C--T--C----GC--C--T-------A-A----------G------...---------.........AGCGAG--A...--A--C----------G---------G---G----------------T- 8266
C.US.98.98US_MSC3018 -----------A---TT-A--T---T--------C-T-----C-----C----ACA-C-AT-------A------------GA----G...---------.........--AGGA--A...--A--C----------G---C-----G--------------------T- 8187
C.UY.01.TRA3011 -C----G----A----T-A--T---T----G---C-G-----C-----C---C-T--C-AT-------A------------------G...---C-----.........-CAGAA---...--A-------------G-----------------------------TT- 8241
C.YE.02.02YE511 ------G----A----T-A-CT--------G---C-T-----C-----C---C-CA-C-AT-----A--------------G-----G...------C--.........--CGAA---...--A--C----------G-------------------------------- 8292
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ------G----A----T-A--T--------------T------------CA-......-----------------------GC-----...--G-----A.........--TGAC---...--A--C--C-------G---------G--C-----------------T- 8420
C.ZM.02.02ZM108 ---------C-A----T-A--C--------------T-----C-----C-----CA-C--T-------A------------G-----G...---------............GAA---...--A--C--------T-GG-----------------------------T- 9104
D.CD.83.ELI -----T------------------------G------------------------AG---T-------AC------------------...-----A---.........AGCGAC---...-----C----------G---C---------------------------- 8579
D.CM.10.DEMD10CM009 -----T---------T--------------G------------------------CAG--T-------AC------------------...-----A--A.........--TGGG---...----------------G-------------------------------- 8390
D.CY.06.CY163 -----T---------T--------------G-----------................................................................................................................................ 8143
D.KE.97.ML415_2 ------------G-----------------G------------------G----GCAG------C---AC-----------G------...--G--A---.........--AGAG--A...----------------G------------G------------------- 8536
D.KR.04.04KBH8 ------------G----------G------G--------------A--------------T-------A-------------------...-----A--A.........---GAG--A...----------------GG--------G---AC----------------- 8941
D.SN.90.SE365 -----T---A--------------------G---G-----------------AA--A---T-----G-AC------------------...-----A---.........--TGGAA-A...----------------GG------------------------------- 9041
D.TD.99.MN011 -----T---------T-------G------G------------------------A----T--------C------------------...-----A-GT............GAG---...----------------G-----------------------------T-- 8230
D.TZ.01.A280 -----T-----------------G------G--------------T---------CAC--T-------AC-----------------G...-----A---.........-CAGAC--A...----------------G--------CG--A-----------------T- 8231
D.UG.08.p191859 ------------G-------CT-G------G----------AC--------T---CAG-AT---C---ACGT-------G----G---...-----AC-A.........--TGAG--A...--------------T-G------------A------------------- 9066
D.YE.02.02YE516 -----T---------T--------------G--------------------T......-AT---C----C------------------...-----A--C............GAG--A...----------------G-------------------------------- 8214
D.ZA.90.R1 -----T------------------------G-----------------C-----CAG---T-------AC------------------...-----A---.........AGTGAG--A...--------------T-A-----------------------------T-- 8397
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----TG----A----T-A--T-G--GG--G-----T-----C--------T-G--T---T---T---AC-TG--------G--G---...--------T.........---...--A...--A--C----------AG------------C----------------T- 8103
F1.AR.02.ARE933 -----TG----A----T-A--C-G--GG--------T-----C--------TAA-AA--AT---C---AC-TG--------G------...--------A.........---...--A...--A--C----------G-----------------------------TT- 8310
F1.BE.93.VI850 -----TG---------T-A--C-G--GG--------T-----C--------TAG-A----T---C---AC-TG--------G------...---------.........---...--A...--A--C----------G-------------G-------------C--T- 8317
F1.BR.07.07BR844 -----TG----A----T-A-G-C---GG--G-----T-----C--------TAGT--C-AT---C---AC-TG--------G------...--------A.........---...---...--A--C----------G------A-----------------------T- 8839
F1.CY.08.CY222 -----TG----A----T-A--T-G--GG--G---G-T-----................................................................................................................................ 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----TG---------T-A--T----GG--G-----T----CC--------TAGT--C-AT---C---AC-TG--------G------...--------A.........---...--A...--A--C----------G---C-----G---------------------- 8348
F1.FI.93.FIN9363 -----TG----A----T-A----G--GG--G-----T-----C--------T-G------T---C---AC-TG--------G------...--------C.........---...--A...--A--C----------G---C--------------------------T- 8339
F1.FR.96.96FR_MP411 -----TG----A----T-A--T-GG-GA--G---G-T-----C--------T--------T---C---AC-TG--------G------...--------T.........---...--A...--A--C----------G---------------------T-------TT- 8207
F1.RO.96.BCI_R07 -----TG---------T-A--T-G-AGG--G-----T-----C--------T-G------T---C---AC-TG------G-G------...---------.........--TGGG--A...--A--C----------G------------GCCG--------------T- 9112
F1.RU.08.D88_845 -----TG---------T-A--TC--AGG--G-----T--------------TAG------T---C---AC-TG--------G--G---...-----R--A.........---...--A...--A--C--------T-G---------G--------------------T- 8558
F2.CM.10.DEMF210CM007 G----TG----A----T-A--T---T----G-----T-----C--------TAAG-AA--T---C---AC-TG------T--------...-----T--A.........---...--A...--A-------------G---C-----------------------C-TT- 8361
F2.CM.97.CM53657 -----TG----A----T-A--T--------G-----T-----C---C-G--TAGG-A---T---AG--AC-TG--A-----------G...--------T.........---...---...--A-----C-------G------------------------------T- 8211
G.BE.96.DRCBL -----T-----A---TT-A--T-GG--------C-----------A----------GC------C---A------------G------...---------.........--CTCA---...--A--C----------G---A-----------------T--------T- 9003
G.CM.10.DEMG10CM008 -----T-----A---TT-A--T-GG-----T-----T-----C--------------C-A----C---A------------G------...-----A---.........--TTCA--T...--A--C--------T-GG--A-----------G--------------T- 8421
G.CN.08.GX_2084_08 -----------A---TT-A--T-GG-----------------C-----C--------A--T---C---A------------G------...---------.........---TCA---...--A--C----------G---A-----G-----G-----------C-TT- 8296
G.CU.99.Cu74 -----T-----A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--T-----------C-AT--CC---A------------GC-----...--------A.........--TTCA--A...--A--C----------G---A-----------G-----------C--T- 8683
G.ES.09.X2634_2 -----T-----A---TT-A-CT-G------------T-----C--------------C-AT--CC---A-C----------G--G---...-----A--A.........--CTCA---...--A--C----------G---A---------C-G--------------T- 8544
G.GH.03.03GH175G ---------C-A---TT-A--T--G--------GC-------C--------------A-AT---C---AC-----T------------...--------A.........--TTCA---...--A--C----------A---A--A--------G-----T--------T- 9110
G.KE.93.HH8793_12_1 -----T-----A---TT-A-CT-GG-----------------C------------A-C-AT---C-C-A---------------G--G...-----A---.........--TTCA---...--A--C--------T-G---A--A------G-G-----------C--T- 8440
G.NG.09.09NG_SC62 -----------A---TT-AACT-G---------------C--C---------T---A--GG---C---A-GT----------------...---C-----.........--TTCA--A...--A--C----------G---A--------------------------T- 8231
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B.FR.83.HXB2 AGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGCTACCAATGCTGCTTGTGCCTGGCTAGAAGCA...CAAGAGGAG.........GAG...GAG...GTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAAGACCAATGACTTACA 9040
Nef __A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A__T__N__A__A__C__A__W__L__E__A__.__Q__E__E__.__.__.__E__.__E__.__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__R__P__M__T__Y__
G.PT.x.PT3306 -----------A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--A-------------AT---C---A------------G-----G...-----A--A.........---TCA---...--A--C----------A---A---------C-------------C--T- 9055
G.SE.93.SE6165_G6165 -----T-----A---TT-A--T-GG-----------------C--------------C-AT---C---A------------G------...---------.........--CTCA--A...--A--C----------G---A--A--------G-------------TT- 8482
H.BE.93.VI991 -----TG----A---TT-A--T-G--G-------G------TC-AT--C-T----T---AT-------AC-CC--------G------...--------A.........--AGAG--A...--A--C----------GG--G-----------------------C--T- 8443
H.BE.93.VI997 -----T----------T----T-G--GA--G---G------TC-AT--------------T---C---A-GT---------G------...---------.........-C-GAG--A...--A--C----------GG--C-----------------------C--T- 8358
H.CF.90.056 -----TG--------TT----T-G--GC--G---G------T--AT---------T----T---CG--A-GCC--------G------...--------C.........-G-GAG--A...--A--C----------GG--------------------------C--T- 8363
H.GB.00.00GBAC4001 -C---T---------TT----T-R--R-------G------TC-AT----------A--GG---C---AC-CC---------------...--------A.........--AGAG--A...--A--C----------G---------------------------C--T- 8552
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------G----A---TT-A--T-GG-----G-----------C----------T--AA--A---AG---C-----------G--G---...---ACA--A.........---GAG---...--A--C----------G------A-----A------------------- 8205
J.CM.04.04CMU11421 -----TG----A---TT-A-CT-CG-----G-----------C------------A----A-------AC------------------...---ACA---.........---...---...--A--A-----------------------A------------------- 8575
J.SE.93.SE9280_7887 -----TG----A---TT---CT--G-----G-----------C-----------------A-------AC-----------G------...---ACA---.........---...---...--A--A----------A-------A----A--------------A---- 8338
J.SE.94.SE9173_7022 -----TG----A---TT---CT--G-----G-----------C-----------------A----A--AC-----------G------...---ACA---.........---...---...--T--A----------G---------W--A--------------A---- 8348
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----T-----A---------T--------G---G-------C--------T---TTC-AT---C---A------------G------...--G--A--C.........---...--C...----------------G------------A----------------TT- 8223
K.CM.96.96CM_MP535 -----T-----A--------CT-G------G---G-------C--------TT--CAC-AT---C---A------------G------...--G-----A.........---...--A...--A-------------G------------A-----------------T- 8227
01_AE.AF.07.569M -----T---------T--A--T------------G-A--------T----TG......-AT-------A-AA--T------GAG----...-----A--AGAAGGGGAC--CGAG-G-...--A--C----------GG--G---------C---------------TT- 8306
01_AE.CN.09.1119 -----T-----A---T--A--T------------G-A-------------TG......-AT-------A-A---T------GAG----...-----A---......GAC--CGAG-G-...--A--C----------GG--G-----G---C---------------TT- 8283
01_AE.HK.04.HK001 -----T-----A---T--A--T------------G-A-----C-AT----TG......-AT----A--A-A---T------GAG----...--------A......GAT---GAA-G-...--A--C----------GG--A---------C----------------T- 8422
01_AE.JP.x.DR0492 -----T-----A---T--A--T--------------A--------T----TG......-AT-------A-----T------G------...--------T............GAG---...--A--C---------CAG--G---------C---------------TT- 9078
01_AE.TH.04.BKM T----T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-AT-------A---G-A------GA-----...--------A............GAG---...--A--C----------GG--A---------C-------------A-TT- 9043
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----T-----A---T--A--T------------G-A--C-----T----T-......-AT-------A-----T----T-GA--A--...-----A--A............GAA---...--A--C----------G---G-----T---C-T--------------T- 8491
01_AE.TH.90.CM240 -----T-----A---T--A--T--------------A--------T----T-......GAT-------A-----T------GAG----...--------C............GAG---...--A--C----------TG--G---------C----------------T- 8608
01_AE.VN.98.98VNND15 -----T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-AT-------A-A---T------GAG----...--T-----A......GAG--TGAG-G-...--A--C----------GG--A---------C---------------TT- 8331
02_AG.CM.08.DE00208CM001 G----------A---TT-A--T-G---------------------T--------------T-------A------------G------...--------A.........---...--A...--A--C--C-------GG--A-----------G--------A-----T- 8510
02_AG.ES.06.P1261 -----------AG--T--A--T---------------R-C--C--T--C-----------T---C-G-A------------G------...--------C.........---...---...--A--C--------T-GG--G-----G-----G-------------TT- 8499
02_AG.FR.91.DJ263 -----------A---TT-A--T-G---------------------T----------A---T-------A-------------------...--------A.........---...---...--A--C----------GG--A-----------G--------------T- 8436
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------A---TT-A-CT-G------------------C--T------T--CA---A-------A------------G------...--------C.........---...--T...--A--C----------GG--A--------A--G---------------- 9108
02_AG.LR.x.POC44951 -----T-----A---TT-A--T-G--G---------------C--T-------G-T-C--T--C----A------------G------...--------A.........--A...---...--A--C----------GG--G--------------------------T- 9041
02_AG.NG.x.IBNG -----------A---TT-A--T-G------------------C--T---------CAA--T--CC---A------------G------...--------T.........---...A-T...--A--C----------GG--A-----G-----G--------------T- 8567
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----T-----A---TT-A--T-G------------------C--A---------CA---T-----A-A------------G------...--------A.........---...---...--A--C----------G---A-----------G--------------T- 8275
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----T-----A---TT-A--T-G-T--------G-------C--G--------------T-------A-CT---------G------...--G-----A.........---...---...-----C----------GG------------C-G-------------TT- 8249
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------G----A---TT-A--T-G------------A-----C--T---------CAG--T---C---A------T-----G------...--------C.........---...---...--A--C----------GG--A-----------G-------------TT- 8251
03_AB.RU.97.KAL153_2 -C---T-----A---TT----T--GT--------G-------C--T-------------AT-------A---C--------G--G--G...--------A.........---...---...--A--C----------GG--G-----------G-----G-----A--T- 8220
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----TG----A----T----C--------G----------T--A---------------T---C---ACAAAA-------G------...-----A---.........--AGAA---...--A-------------GG--A--------------G--------C-TT- 8452
05_DF.BE.x.VI1310 -----TG-T--A----T-A--C--T-GG--G---G-T----TC--A-------T---C--T---C---A-ATG------G--------...---------.........---GAG--A...--A--C----------A------------------------------T- 8449
06_cpx.AU.96.BFP90 -----TG----A---TT----T--G-----G-----------C------------A----A--------C---------G-G------...---ACA---.........--A...---...--A--C----------G-------------G-G--------------T- 9085
07_BC.CN.98.98CN009 -----T------G--------------------------G------------C-------T----A--A------------G-----G...---------............AAG---...--A-------------G-------------------------------- 8383
08_BC.CN.06.nx2 -----T----T-------A--------G-------A------------C-------A---T-------A----------------A--...---------............GAG---...--------C-------G------A----------------------TTT 9017
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------G----A---TT-A-GT-GR-----G---C-T-----C-----C--T--CT----T---CA--AC-----------G--G---...--G--A--T.........---...--C...--A--G--C-------G---C--------------------------T- 8215
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------G----A----T-A-CT---TT---G--CC-G-----C-----C---C-G-GC-AT-------A------------G-----G...-----A-C-.........--AGAA---...--A--C----------G---------T--C----------------TT- 8395
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----T----AA---TT-A-----R---------G----------T-------GG-AA--T-----A-----C------T-------G...--------A.........---GAG---...--A--C----------G---A--------------------------T- 8448
12_BF.AR.99.ARMA159 -----TG----A----T-A-----C-GG--G-----T-----C--------TAG---C-AT---C----C-TG--------G-----G...--------A.........---...--A...--A--C----------GG----------------------------TT- 9005
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----T-----A---TT-A--T-GG--------CG-------C--T---CT----......---AAG-A--AC-T-------------...--------A............GGG--A...-----C----------A------------A-----------------T- 8465
14_BG.ES.05.X1870 R----T-----A---TT-A-CT-GG---------G-T-----C--------------C-AT---C---A------------G------...---C-A---.........--CTCA---...--A--C----------G---A---------C-G-----------A--T- 8546
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----T---G-A---T--A--C--C---------G-A--------T----TG......-AT-------A-A---T------GAG----...G-G-----C............GAG---...--A--C----------GG--A---------C---------------TT- 8415
16_A2D.KR.97.97KR004 -----T-----A---TT-A-CT-C--G---G---G------T--AT----------------------A-A----------G-----G...--------A.........---GAG--A...--A--C--C-------GG--A-----------------------C---- 8457
17_BF.AR.99.ARMA038 -----TG---------T-A--G-G--GG--G---G-T-----C--------CAGC----AT---C---AC-TG--------G------...--------A.........--A...--A...--A--C----------G------------------G------------- 8223
18_cpx.CU.99.CU76 -----AG--C-A---GGA-CG---G-----GT--GGA----AC----G------------T---C--A--CAC-G-C-A--G---......G-G------.........--AGAG---...--A--C--C-------GG--C---------C-------T-----C--T- 8369
19_cpx.CU.99.CU7 -----T------------------------G--------------------CAG------T-------A-------------------...-----A---.........-CAGAC--A...--A-------------GR------------------------------- 8105
20_BG.CU.99.Cu103 -----T-----A---TT-A-CT--G-----------T-----C--------------C-A----C---A------------G------...-----A--A.........--CTCG---...--A--C----------G---A---------C-G-----------C-TT- 8486
21_A2D.KE.99.KER2003 -C---------------------G------G--------------T---------A-C--G--CC-A-A---C--------G--G--G...---------.........--TGAG-GA...--A--C--C-------GG--A-----G---A-------------C---- 8235
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-ATC-----AG-----T------G------...--------C.........A-T...--A...--A--C----------GG--G---------C----------------T- 8222
23_BG.CU.03.CB118 -----T-----A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--------------C--T-------A-C--------G-G------...-----A--A.........--TTCA---...--A--C----------G---A--------C--G-----------C--T- 8495
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------A---TT---CT-GG-----------T--T--C-----------T--C-AT---C---A------------G------...---C-A--A.........--TTCA---...-----C----------G---A-----------------------C--T- 8530
25_cpx.CM.02.1918LE -----------A----T-A-CT--------------T-----C-----------GAGC--T---C---A------T-----G------...-----A--A.........TCAGAG--A...--A--C----------G---A--------------------------T- 8275
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----TG---A----TT-A--T------------G-------C--T------T-TTT---T---C---A------T---T--------...--------A.........---GGG---...--A--C----------G---A--------------------------T- 9052
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----T-----A---TT-A-CT--G----------------AC-A--------------AT---C---A----------G-G------...---------.........--CAGT--A...-----C----------G------A--------------------C--T- 9063
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----T----A-----T------G------------T------------------CA--AT-------AC------------------...-----A---.........---...--A...-----C--C-------G-------------------------------- 8453
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------T--------T----------T-----------C-----------T--------C-----------G------...-----A---.........---...---...-----C--C-------G-------------------------------- 8500
31_BC.BR.04.04BR142 -C---------A----T-A--T-G------G---T-G-----C-----C---CGT-AC-AT-------A------------G-----G...---C-----.........--AGAA--A...--A--C----------G------------------------------T- 8559
32_06A1.EE.01.EE0369 -----TG----A---TT-A--C--G-----------------C---C-----C--A----A--------------------G------...--------T.........---...---...--A--C----------G---------G-----------------C--T- 8666
33_01B.ID.07.JKT189_C -----T-----A---T--A--T------------G-A-------CT----TG......-AT-------A-A---T------G------...--------A............GAG---...--A--C----------GG--G---------C---------------TT- 8347
34_01B.TH.99.OUR2478P -----T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-AT-------A-----T------GAG----...--------A......AAT--AGAG---...--A--C----------GG--G---------C---------------TT- 8206
35_AD.AF.07.169H R----T-----A---TT-A-----------------------C--T----T-......-ATC--C--AGC--CA-------G---A--...---C-A--A.........--CGAG---...--A--C----------GG--A--A-----AC-G--G----------TT- 8240
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----T---------TT-A--T-G------------------C---------A--AG---T-------A--A---------G------...--------A.........-G-...---...--A--C----------G---G---------C-------------C--T- 8261
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----T-----A---TT-A-CT--G--------------------A------T--A-A--T---C---A------------G------...----G----.........--CCCA--T...--A--C----------G-------------C----------------T- 8247
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------G----A----T-A--C-G--GG--G-----T-----C--------CAA--AC-AT---C---ACGTG--------G------...--------A.........--A...--A...--A--C----------G-------------------------------- 8436
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------G---------T-A----GC-GA--G---C-T-----C--------TAA--A--AT---C---A-GTG--------G------...---------.........---GAG--A...--A--C----------G------------------------------T- 8517
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------A----T---CG-----------GC------------------T-T---AT-----C-A------------G------...------A-T.........---...--A...--A--C----------G----------------------------C-T- 8555
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -C--------------T-----------------C------C-------------A---AG---------GT---------G------...-----A---.........---...---...-----G--Y-------G------------------------------T- 8502
43_02G.SA.03.J11223 -----------A---TT-A-CC-G------------------C--T------C--CAA----------A------------G------...--------T.........---...---...--A--C----------G---A-G------------------------T- 8568
44_BF.CL.00.CH80 -AA--TG----A----T-A----G--GG--G-----T-----C--------CAGT----AT---C---ACGTG--------G------...--------C.........---...--A...--A--C--------T-G-----------------------------TT- 8455
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----TT----A---TT-A--T------------G----------T--------------T------AG------------G------...--------A.........A-CGAG---...--A--C----------G---G--------------------------T- 9002
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------G----A----T-A----G--GG--G--G--T----AC--------TAG--A--AT---C---ACGTG--------G------...--------T.........---...--A...--A--C----------GG--------------------------C--T- 8416
47_BF.ES.08.P1942 -----TC-----------A-G---G-----------------------C----------AT---C---AC-TG--------G------...--G----GT.........---...--A...--A--C--C-------G-------------------------------- 8457
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----T-----A---T--A--T------------G-A-------CT----TG......-AT-------AC-CG-T------GAG----...--G------.........--TGAG---...--A--C----------GG--A---------C----------------T- 8269
49_cpx.GM.03.N26677 -----TG----A---TT----T--G-----G-----------C---------C-------A--------C-----------G----AG...---ACA---.........---...---...--A--C----------G------------G--G---------------- 8488
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -C--------------------------------C-T-----C-------------A--AT-------A-------------------...--T-----T.........---...--A...----------------GG--A---------C---------------TT- 8243
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----------------------G------------------------------------T-------A-------------------...---------............GAG---...----------------GG--G---------C----------------T- 8363
53_01B.MY.11.11FIR164 -----T-----A---T--A--T------------G-A---GTG-CT----TG......-A--------A-A--A-------GAG----...--------A.........---GAC-G-...--A--C----------GG--A---------C---------------TT- 8377
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----T----AA---T--A--T------------G-A-------CT----TG......-AT-------A-AAG-T-------------...-----A--A.........--TGAG---...-----C----------GG--A---------C-------------C--T- 8487
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----T-----A---T--A--T--------------A--------T----T-......-AT-------A-A---T------GAG----...-----A---.........--AGAA-G-...--A--C----------GG--G---------C---------------TT- 8368
O.BE.87.ANT70 -CAGATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-C----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT...--CC-A---.........--A...--A...--A-----------AG-------A--G---C----G--------C--T- 9126
O.CM.91.MVP5180 ---T-TC--CA-G--GT-A-C--CTAGA--G-G---AT-----TC-C-C--TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC-----CAGC...--CA-A--T.........---...--T...--A--C--C-----A-G------A--G---C----G--------C-TT- 9149
O.CM.98.98CMA104 -MA-CTC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T-C--TC-TCAA-A------A--CCT---A-TTT-----AGT...--CC-A--T.........--AGAT--A...--A-----C-----A-GG-----A------G----G--------A-TT- 8630
O.FR.92.VAU -----T---CA-G-CAT-A-C-G-CAGAA---GG--AC-----TCTT-C--TC-TCAA-A----CAA--CCT---A-TC----G-AGC...--CC---GT.........A-A...-GA...A-A--G--C-----A-G---C--A--G---C----G--G-----C--T- 8698
O.SN.99.99SE_MP1299 -CA-ATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT...--CC-A--T.........--A...--A...--A--C--C-----A-G------A--G---C----G--------C--T- 9188
O.US.10.LTNP -----TC--CA---CAT-A-C-GCTAGA----G---AC---C-TC-C----TC-CCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT...--CC-A--T.........--A...--A...--A-----------A-GG-----A-----CC-------------C--T- 9066
O.US.97.97US08692A --A--TC--CA-G--AT-A-C-TCTAGA----G---AC-----TC-T----TC-TCAG-A------A--CCT---A-TT-----GAGC...--CC-A--T.........--A...--T...--A-----C-----A-----C--A--G---C----G--------C-WT- 8610
N.CM.02.DJO0131 ------T----A---T--A-CC--T-GA--G--CC----C-CA--------TAG-A-C-AT---C-AA--GTA--T---G--------...-----A--A.........--AGGG--A...--A--C--------ACGC-----------A--G--G--------C--T- 8515
N.CM.04.04CM_1015_04 ------T----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAG--A--AT----AAA--GTA--T---G--------...-----A--A.........--AGAG--A...--A--C--------ACGC-----A-----A--G--G--------C-TT- 8484
N.CM.06.U14842 ------T----A------A-CT--T-GA--G--CC----C-CA--------CAA--A--AT----AA--AGTA--T--------G---...---...--A.........--AGAG--A...--A--C--------ACGC-----------A-----G--------C--T- 8540
N.CM.95.YBF30 ------T----A---T--A-CT--T-GA--G--C-----C-TA--A-----TAG--AC-AT----AAAG-ATA--T------------...-----A--A.........--AGAG--A...--A--C--------ACGC-----------A-----G-----A--C--T- 8630
N.CM.97.YBF106 -----TT----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAA--A--AT---CAAA--GTA--T------------...---...--A.........--ASAG---...--A--C--------ACGC-----A-----GC-G--G--------C--T- 8573
N.FR.11.N1_FR_2011 ------T--G-A----T-A-CT--T-GA--G--C-----C-TA-A------TAA--AC-AT---CAAAG-GTA--T------------...--T...--A.........--TGAG--A...--A--C--------ACGC-----------AC-G--G--------C-TT- 8409
P.CM.06.U14788 G-A-ATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AATT--GTT--AAG-A------A--A-TG----TCT-G--T--T...--T-----A............GAA--A...--A--R--C-------GG-----A-----C------TGC-----A---- 8643
P.FR.09.RBF168 G-AGATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AAT---ATT--AAG-A------A--A-TA----TCT-------T...--T--A--T............GAA--A...--A--A--C-------GG-----A-----CG-------C-----A---- 9163
CPZ.CD.06.BF1167 -C---GG--A-A---TT--C-T--CAGA----GCC-T----CA-A--CC-T--G-A-AGAAC---A--TA-TACAACATTC--G--AC...--TACA--A............GAA-CA...--A--C--C-----A-G------A--G--AA-G-----T-----AG-A- 9232
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 G-A--T---A-A----A-A-C--GC-G-------G------T---A-----CC--CAA-------AGA---TA--T----------A-ATG--G...............--TGAA--A...-----A----------A---A--A--G--C--------T-----C-TT- 8573
CPZ.GA.88.GAB1 --A--TT--GAAG-----A----G---C-----T-----T-----G--C--CC---AG--T---CAAA--CTA--T--------G-A-......AT---C.........A-TGAA--A...--A--A--C-----A-G---A-----T--AACG--------------T- 9113
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GCAG--C--AAA---A--TC-TG--AGA----GGC----T-AC-AT-CC-T--G-A-AGAA--A-A--T-GCCCAT-ACTCTC---AC...--TACA--A............GAG--A...--T--G--C-------G---AGCT-----AA-G-----C-----AG-A- 8717
CPZ.US.85.US_Marilyn -C-T-TC----A----T-A-C-G-------G--T-----T-C---A------C--CAG-A---CCAAA--CTG--A---T----T-AGATGACTA-TC-T.........--AAGT--A...--A--C--C--T--TCGC-----A-----A-----G--C---------- 9079
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3’ LTR U3 start Nef premature end in HXB2
B.FR.83.HXB2 AGGCAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACTCCCAA...AGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTC...CCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCA...GGGGTCAGATAT 9201
Nef K__A__A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__S__Q__.__R__R__Q__D__I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__.__P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P__.__G__V__R__Y_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---G----T-T-----C---TT---------------------------T---T-----T-----ARG...-AG--------A---------------G-A---A-----------------...-------G------T---------------...---A----G--C 8454
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---G---A--------G--------------------------------T---T-----T-----AGG...-A---------A---------------G-----A-----------------...-----C-G------T---------------...---AC-----TC 8416
A1.ES.06.X2110 -A-G---GT-T-----C---TT---------------------------T---T-----------A-G...-AG--------A---------T-A---G-A---------------------...-------G------T---------------...---A----G--C 8457
A1.IT.02.60000 ---G------------C--------------------------------T---T-----T-----AGG...-A---------G---------------G----T-----------A------...-------G------A--T--C---------...--AA-------C 9251
A1.KE.06.06KECst_001 ---G----T-G-----C--------------------------------T---T-----T-----AGG...-----G-----A---------------G------------------TT---...-------G---T--T---------------...---ACT----TC 8467
A1.RU.11.11RU6950 ---G----T-C-----C--------------------------------T---------T-----A-G...-----------C---------------G----T------------------...-------G------T--T--C---------...---A-T-----C 8758
A1.RW.07.pR463F -------GC-T-----C-----T--------------------------T--AT-----T----AAGG...-AG--------A---------------G-T---A----C-------T----...-------G------T-----------A---...---CCT----TC 9222
A1.SE.95.SE8538 ---G----T-T-----C--------------------------------T---T----CT-----AGG...-AG-----G--G---------T-----G-G---A----------Y------...-------G------T---------------...-----------C 8412
A1.TZ.01.A341 -------G--T-----C-----T--------------------------T---T---C---------G...-A---G-----C---------------G-------T----------T----...-------G------T---------------...---A-T-----C 8390
A1.UA.01.01UADN139 ---G----T-C-----C-------------G------------------T---------T-----AGG...-A---------A---------------G----T-----------A------...-------G------T--T--C---------...---A-T-----C 8436
A1.UG.07.p191845 --------T-T-----C--------------------------------T---------T-----AGG...-AG--------A--------C------G--C---------------T----...-------G----------------------...---A-------C 9315
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -A-G----T-T-----C--------------------------------T---T----CTGG--TAG-...-A---------A---------------G-----A----------T------...-------G------T---------------...-----------C 8665
A2.CD.97.97CDKTB48 ---G------------C--------------------------------T---------T-------G...-----------C---------------G-----A-------G---------...-------G------T---------------...----C---G-TC 8562
A2.CM.01.01CM_1445MV ---G----T-T-----C--------------------------------T---T-----T-------G...-A---------A---------T-----G----------G------------...-------G----------------------...--------G-TC 8418
A2.CY.94.94CY017_41 ---G---GT-T-----C---TT---------------------------T---T-----T-------G...-A---------C---------A-----G-----------------------...-------G------T---------------...---A-------C 8627
B.AR.04.04AR143170 GA------A-------C-------------G-A--G-----------------------TGG-----G...-A-------------------------G-----------------------...-------G------T---------------...---AC------- 8377
B.AU.04.PS1038_Day174 ---G----C-------------T------------------------------------T----AG--...------A----G-----G-----------G-----------------T---...-------G----------------------...----AG------ 8390
B.BO.09.DEMB09BO001 ---G---CT--------------------------------------------------T-------G...-A---G--------------C------G-----A-----------------...-------G-------------AA-------...---A-------- 8551
B.BR.06.06BR1119 --------C-C---------------------------------------------G--T--------...-AG------------------T-----------------------------...-------G----------------------...---ACT------ 8638
B.CA.07.502_1191_03 ----------------G-----------------C------------------T---C-TGG--T---...-AG------------------------G-T---A-T---------------...-------G----------------------...---AC------- 8648
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -------GC----------------------------------------------------------G...CA---------C---------T-----G-----A-----------------...-------G------T-----------A---...------------ 8426
B.CN.10.DEMB10CN002 -A-G----T-G-----C---------------------------------------------------...-AG--------G---------------G----------------A------...-------G---C------------------...---ACT----TC 8586
B.CO.01.PCM001 --------A-----A-G------------------------------------------T----A---...-AG---A--------------------G----------GG-----------...-------G----TG----------------...------------ 8384
B.CU.99.Cu19 -----------------------------------------------------------T-------G...-A----AG---G---------------G-T--Y------------------...-------G----------------------...---A-------- 8768
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -A------C-T-----C---------------------------------------G--TGG------...-AG-A---------------C--T---G-----A----------T------...-------G----------------------...---A------TG 8492
B.DK.07.PMVL_011 ---G---GT---------------------G----------------------A-G---T----T---...-A-------------------------G----T------------------...-------G-G-T--T---------------...---AC-C----- 8634
B.DO.05.05DO_160884 -----------------------------------------------------------T-------G...-A------------------C------G-T------------------................................................... 8336
B.ES.09.P2149_3 --------C-----A-G--T---------------------------------------T-------G...CA---G--G------------------------A----------T------...-------G----------------------...---A-------- 8638
B.FR.08.DEMB08FR002 -A-G----T--------------------------------------------A-----T--------...CA---------C---------T-----G-T---A-----------------...-------G------T---------------...-----T------ 8637
B.GE.03.03GEMZ004 -----------------------------------------------------------T--------...-AG-----------------C------G--C--A------------T----...-------G---A-G----------------...---A-------- 8402
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------------------------------------T--G--T-------G...-A------------T------------G-----A--------------................................................... 8398
B.JM.05.05JM_KJ108 ---GG---------------------------------------------------G--T-------G...-A---G-----C-----A---------G--------------------................................................... 8360
B.JP.05.DR6538 ---A----T-T------------------------------------------------T--------...-A---------A---------------G-----------------AT----...-------G---T--T---------------...---A----G-TC 9237
B.KR.07.07KYY4 ---G----T-------C------------------------------------------TGG------...-A-------------------------G-----------------------...-------G----------------------...---AC-----T- 8872
B.NL.00.671_00T36 ---G----T-G---------------------------------------------G--T--------...-A-------------------------G-----------------------...-------G-G-T------------------...---A-------- 8756
B.PE.07.502_2649_wg8 ---G----T--------------------------C-------------T---T-----T-------G...CA----GCT------------------G-----------------------...-------G---C------------------...---ACT----T- 8643
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---G---AT--------------------------------------------A-----T--------...CA----AG-------------------G-----A-----------------...-----C-G------------G---------...------------ 8399
B.RU.11.11RU21n ---G-------------------------------------------------------T-------G...-A-------------------------------------------------...-------G------T---------------...---ACT------ 8729
B.TH.07.AA040a_WG11 ---G----C-----------------------------------------------------------...-----------C---------------G-------T---------------...-------G----------------------...---AC---G--C 8537
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---G----A--------------------------------------------------T--------...CAG---A--------------------G-T---A-T------------................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---G----A-T-------------------G-A--G--------------------G--T--------AA.-A----A---------------------------------------T----...-------G----------------------...------------ 9177
B.UA.01.01UAKV167 -------CC-T------------------------------------------A--------------...---------------------------G-T---A-----------------...-------G------T---------------...---A-------- 8459
B.US.11.ES38 -A------T----------------------T------------------------G--TGG--T--G...-A-------------------------G-----A-----------------...-------G---A------------------...---CC------- 9168
B.UY.02.02UY_TSU1290 -A-G----T--------------------------------------------------T--------...CA-------------------------G-T---A-----------------...-------G----------------------...---ACT----TC 8453
B.VE.10.DEMB10VE001 G-------A-G---T-A---------------------------------------G----------G...-----------G---------------G-----------------------...-----C-G------T---------------...---AC------- 8588
B.YE.02.02YE507 -----------------------------------------------------------T--------...-AG--------A---------T-----G-----A------------T----...-------G----------------------...---A-------- 8435
C.AR.01.ARG4006 ---G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----T--G...CA---GA----C---------T-----G----TA-----------------...-------G---A--------------A---...------------ 8419
C.BR.07.DEMC07BR003 -------AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...-A---G-----C---A-----T-----G----TA-----------------...-------G---A------------------...---A-------- 8647
C.BW.00.00BW07621 ---G---AT-------CG--TT---------------------------G---T-----T-----ACT...-A---GA----G--AT-A---T-----G----T------------------...-------G---A-----------G--A--G...---AC------- 8557
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 ---G---A--C-----CG--TT---------------------NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN...NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN...NNNNNNNT---.-----------G--A---...------------ 8609
C.ET.02.02ET_288 -------AT-C------G--TT-------------------------------T-----T----T--G...-A---GA----G--T------T-----G----TA------------T----...-------G---A--------------A---...-----------C 8430
C.GE.03.03GEMZ033 ---G---AT-T-----C---TT---------------------------T---T-----T----TA-G...CA---G-----C---------T-----G----TA-T----------T----...-------G---A-----------G--A---...------------ 8432
C.IL.98.98IS002 ---G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...-A---GA----G---------T-----G----TA----------T------...-------G---ATG------------A---...------------ 8553
C.IN.03.D24 --TTC--AT-C-----C---TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A---G-----G---------T-----G----T-------------T----...-------G---A--------------A---...---A-----CTC 9290
C.KE.00.KER2010 ---G---AA-C-----C---TT---------------------------T---T-----T----TA-G...-A---G-----C--A------T-A---G----TA------------T----...-------G---A-----------G--A---...------------ 8414
C.MM.99.mIDU101_3 ---G---AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G...-A---G-----G---------T-----G----T------------------...-------G---A-----------G--A---...--A--------C 8584
C.MW.93.93MW_965 -------AT-C-----C---TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A---G---------------T-----G----TA------------T----...-------G---A--------------A---...------------ 8400
C.SN.90.90SE_364 ---G---AT-T-----C-----T------------------------------T-----T----TA-G...-A---G-----G---------T-----G----TA-T---------------...-------G---ATG---------G--A--G...------------ 8349
C.SO.89.89SM_145 -------AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...-A---G-----A---------T-----G----T-----G------------...-------G---A-----------G--A---...------------ 8451
C.TZ.02.CO178 -AT----A--------C---TT-------------------------------T-----T-----A-G...-A---G-----C---------T-----G----TA------------T----...-------G---ATG---------G------...------------ 8427
C.US.98.98US_MSC3018 -------AT-C-----C---TC-------------------------------T-----T-----A-G...-A---G-----A---------T-----G----T-------------T----...-------G---A-----------G--A---...-........... 8337
C.UY.01.TRA3011 ---G---AT-C-----C--TTT-------------------------------T-----T----T--G...-A------G--C---------T-----G----TA-----------------...-------G---A--------------A---...----------T- 8402
C.YE.02.02YE511 ---G---A--C-----C---TGG------------------------------T-----T-----A-G...-A---G-----G---------T-------G--TA----------T------...-------G---A-----------G--A---...---AC------- 8453
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ---G---AT-C-----CG--TT---------------------------T---T-----TGG--T--G...-A---G-----C---------T-----G----T------------------...-------G---A--------------A---...------------ 8581
C.ZM.02.02ZM108 -------AT-T-----C---TT-------------------------------T-----TGG---A-G...-A-G-------G---------T-----G----T-------------T----...-------G---A---------T-G--A---...-----------C 9265
D.CD.83.ELI -A-A----C-------C------------------------------------------TGG---A--...-AG--------G-----------T---G-----A-----------AT----...-------G---A------------------...---A-------- 8740
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------------------------------------------T------G--T--------...-AG--------A-----------T---G-----------------------...-------G----------------------...---AC------C 8551
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 --------T-T-----A---TT-------------------------------T-----TGG-----G...-A---------G-----------T---G----TA------------T----...-------G---A------------------...---A-T------ 8697
D.KR.04.04KBH8 --------C-------------T-----------T---------------------G--TGG-----G...-A------------------C--T---G-----A------------TT---...-----C-G---T------------------...---A-------- 9102
D.SN.90.SE365 ----------T---------------------------------------------G--TGG---A-G...-A---------G-----------T---G------------------T----...-------G---T------------------...---ACT------ 9202
D.TD.99.MN011 --------------------------------------------------------G--TGG------...-A---------------------T---G-----------------------...-------G----------------------...---AC------- 8391
D.TZ.01.A280 --------T-G---T-G-----------------T------------------T--G--TGG--T--G...-----G-----C-----------T---G------------------T----...-------G---C--T---------------...---ACT------ 8392
D.UG.08.p191859 ---G---GT-------G------------------------------------T--G--TGG-----G...CA---------------------T---------A-----------------...-------G---A------------------...------------ 9227
D.YE.02.02YE516 --------------------------------------------------------G-----------...--G--------------------T---G-----------------------...-------G----------------------...---A-----C-- 8375
D.ZA.90.R1 -A-A-------------------------------------------------------TGG---A--...-AG--------G-----------T---G-----A-----------AT----...--C----G----------------------...---A-------- 8558
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---G------------C---------------------------.............................................................................................................................. 8147
F1.AR.02.ARE933 ---G----C-.-----C--T---------............................................................................................................................................. 8338
F1.BE.93.VI850 ----------------C--T---------------------------------T-----T-----A-G...-A----GG-----C-------------G-T---------------------...-------G----------------------...---A-------- 8478
F1.BR.07.07BR844 --------T-T-----CG--TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A------G--G---------------G-----------------------...-------G----------------------...------------ 9000
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 -------------CA-C--TTT-------------------------------T-----T-----A-G...-----------C---------T-A---G------------------T----...-----C-G------T---------------...--AACT----T- 8509
F1.FI.93.FIN9363 ---G----T-T-----C--T--G---CN-N-----------------------T--W--T-----A-G...-A---------G---------------C-T---------------------C..-------G---------------------GG..------------ 8502
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------------C------------------------------------T-----T-----A-G...-A---------A---------------G-T----------------T----...-------G------------C---------...---A-T----TC 8368
F1.RO.96.BCI_R07 ---G----C-------C-------------G----------------------T-----T-------G...-A-----G---G---------------G-T---A-----------------...-------G----------------------...---ACT-----C 9273
F1.RU.08.D88_845 -A------T-T---Y-C------------------------------------T-----T-----A-G...-A---G-----G---------T-----G-T---------------------...-----C-G------T-----------A---...---------CTC 8719
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---G----T-C-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G...-A---------A---------T-----G-------------------T---...-------G----------------------...---AC-----T- 8522
F2.CM.97.CM53657 ---G----T-C-----C--TTT-------------------------------T-----T-----A-G...-----------A---------------G-----------------------...-------G----------------------...---ACT------ 8372
G.BE.96.DRCBL ----T--GT-T-----C---TT---------------------------T------G--T-----A-G...-A---------G--------C--A---G----T--T--------A-T----...--A----G----------------------...---ACT---GTC 9164
G.CM.10.DEMG10CM008 -A-GT---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...-AG--------A--------C------G----TA-T--------A-T----...--A--C-G---A--T---------------...---AC------C 8582
G.CN.08.GX_2084_08 ---GT--CT-T-----C---TT---------------------------T---------TGG--TA-G...-A---------C--------C--A---G----TA-T--------A------...--A--C-G------------T---------...---ACT----TC 8457
G.CU.99.Cu74 ----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...-A------G--C--------C------G----TA-T--------A-T----...--A--C-G----------------------...---ACA------ 8844
G.ES.09.X2634_2 ---G----T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...CA------------------C------G----TA-T--------A------...--A----G----------------------...---ACT----T- 8705
G.GH.03.03GH175G ----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------TGG---A-G...-A---------G---------------G----TA----------A-T----...--A----G----------------------...---ACT---CTC 9271
G.KE.93.HH8793_12_1 ----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------C--------CT-----G----TA-T--------A-T----...--A----G----------------------...---AC----CT- 8601
G.NG.09.09NG_SC62 -------CT-T-----CG--TT---------------------------T-------C-T-----A-G...CA---G-----C-----------A---G----TA----------A------...--A----G------------T---------...---A-T--G--- 8392
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3’ LTR U3 start Nef premature end in HXB2
B.FR.83.HXB2 AGGCAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACTCCCAA...AGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTC...CCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCA...GGGGTCAGATAT 9201
Nef K__A__A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__S__Q__.__R__R__Q__D__I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__.__P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P__.__G__V__R__Y_
G.PT.x.PT3306 -A-G----T-T-----C---TT----------------------------------G--T-----A-G...CA-----G------------C------G----TA-T--------A--T---...--A----G----------------------...---A-T-----C 9216
G.SE.93.SE6165_G6165 ---GT---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G--------C------G-----A-T--------A------...--A----G------------G---------...---ACT----TC 8643
H.BE.93.VI991 ---G----T-T-----C-----T------------------------------T-----T-----A-G...-A---------G---------------G----TA----------T------...-----C-G---T------------------...----AG------ 8604
H.BE.93.VI997 --------C-G-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------G---------T-A---G----TA----G--------T---...-------G----------------------...----AGG----C 8519
H.CF.90.056 ---G----T-T-----C-----T--------------------------T---T-----T-----A-G...CA------G--C---------T-A---G----TA-----------------...-----C-G----------------------...----AG----T- 8524
H.GB.00.00GBAC4001 ---G----T-G-----C---------------------------------------G--T-----A-G...-A---------G---------------G----TA-----------------...-----C-G---T--T---------------...-----G------ 8713
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---G---CT-T-----CG-GTT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------G---------------G----TA----------T------...-----C-G---A--------G---------...---A-T-----C 8366
J.CM.04.04CMU11421 ---G----T-T------G--TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A------R--A---------Y-----G----T-----------T-T----...-------G---A------------------...---RY---R--C 8736
J.SE.93.SE9280_7887 ---G------T---------TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------G---------------G-TC-TA----------T------...-----C-G---A------------------...---A-------C 8499
J.SE.94.SE9173_7022 -A-G----T-T---------TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------G---------------G-TC-TA----------T------...-----C-G---A------------------...---AC--B---C 8509
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---G----T-T-----GG--TT---------------------------T---------T-----A-G...-----------G---------------G-T--T--T----------T----...-------G---A------------------...---A-------C 8384
K.CM.96.96CM_MP535 --------T-T-----CG--TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------A---------------G-T--T-----------T-T----...-------G---A------------------...---A-------C 8388
01_AE.AF.07.569M ---G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------T-A---G-------T----------T----...-------G---A-----------G------...---AC-----TC 8467
01_AE.CN.09.1119 -A-G---CT-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G--------CT-A---G-T--TA-T----------TT---...-------G---C------------------...---A-T-----C 8444
01_AE.HK.04.HK001 ---AC---T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G--------CT-A---G-T--TA------------T----...-------G----------------------...---A-T------ 8583
01_AE.JP.x.DR0492 ---G----T-T---------TT---------------------------T--------CT-----A-G...-A---------G--------CT-A---G----TA-T----------T----...-------G---A------------------...---CC-----TC 9239
01_AE.TH.04.BKM ---G----T-C-----A---TT---------------------------G---------T-----A-G...-----------G--------CT-----G----T--T--------T-T----...-------G---C------------------...---A-------- 9204
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --------T-T-----A---TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------A---------T-A---G----T--T----------T----...-------G-G-C------------------...---AC-----TC 8652
01_AE.TH.90.CM240 ---G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G--------CT-A---G----TA-T----------T----...-------G---A------------------...---A------TC 8769
01_AE.VN.98.98VNND15 ---G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------C--------CT-A---G----TA-T----------T----...-------G---C------------------...---A-------C 8492
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -A--------G-----C------------------------------------T-----------AGG...-A---------C---------------G----T-----------A-T----...--A----G---T--------------A---...-----T-----C 8671
02_AG.ES.06.P1261 --------T-C-----CG--TT---------------T---------------T-----T-----A-G...-A---------A---------------G----T-----------A-T----...--A----G---A------------------...---AC------C 8660
02_AG.FR.91.DJ263 -------AT-C-----CG--TT---------------------------T---T--G--T-----A-G...-A------G--G---------------G----T-----------A-T----...--A----G----------------------...--AACT-----C 8597
02_AG.GH.03.03GH181AG ----------C-----C------------------------------------T-----T-----A-G...-A---------G---------------G----T-----------A------...-------G----------------------...---CCT----TC 9269
02_AG.LR.x.POC44951 --------T-T-----C--------------------------------T---T-------------G...-A-------------------------G----T-----------A-T----...--A----G----------------------...---ACT----TC 9202
02_AG.NG.x.IBNG ---G------C-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------A---------------G----TA----------A-T----...--A----G----------------------...---ACT----TC 8728
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------G--------C------------------C-----------------T-----T-----A-G...-A---------G---------------G----T-----------A-T----...--A----G------T---------------...---A-T-----C 8436
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------GT-C-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------G---------------G----T-----------A-T----...--A----G------------------A---...---AC-----TC 8410
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---G------------C--------------------------------T---T--G--------A-G...--------------------------------T-----------A------...--A----G----------------------...---ACT----TC 8412
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---G----T-C-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------A---------------G----T------------------...-------G----...............---...---A-T----TC 8366
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -A-G----T-------C--------------------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------------G----T-----------T-T----...-------G-G-T--------------A---...----AG----TC 8613
05_DF.BE.x.VI1310 ----------------C--T---------------------------------T-----T-----A-G...-A---------------------T---G-----A----------T----C-...-------G----------------------...---A-T------ 8610
06_cpx.AU.96.BFP90 -A--T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...-A------G--G---------------G----TA----------T-T----...-------G---A------------------...---AC-----TC 9246
07_BC.CN.98.98CN009 ---G----C-----------TT-------------------------------T-----T----TAGG...-A---G-----G---------T-----G----T------------------...-------G---C--------------A---...----------TC 8544
08_BC.CN.06.nx2 ---G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...-A---G-----G---------T-----G----T--T---------------...-------G---C-----------G--A---...---AC-----TC 9178
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---G------C-----C--TTT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A---------A---------------G-----------------------...--A----G---A--------------A---...----------T- 8376
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---G---AT-C-----CG--TT---------------------------T---T-----T----T--G...-A---GA----C---------T-----G----TA------------T----...-------G---A--------------A---...---AC------- 8556
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -A-G----T-C------G--TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------T-A---G----T------------------...-------G---A------------------...---A-------C 8609
12_BF.AR.99.ARMA159 ---G----T-C------------------------------------------T-----T-T---A-G...-A---------G--------------------------------T------...-------G----------------------...----------TG 9166
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -A-G----T-T------G--TT---------------------------T---------------A-G...-A---------C--------C------G----T--T---------------...-------G---A-----------------G...-----------C 8626
14_BG.ES.05.X1870 ---GT---T-C-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...CA-------------------------G----TA----------A-T----...--A----G---------T--T---------...---A-T------ 8707
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---A----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------T-A---G-T--TA-T----------T----...-------G---A------------------...---A-------C 8576
16_A2D.KR.97.97KR004 ---G---GT-T-----C-------------G------------------T--------------A--G...-A---G-----C---------------G------------------T----...-------G----GGT---------------...--AA-T-----C 8618
17_BF.AR.99.ARMA038 -A-G----C--------------------------------------------------T-----A--...-----------A---------------G-----A-----------------...-------G----------------------...---A-------- 8384
18_cpx.CU.99.CU76 ---G----T-T--C--C---TT---------------------------T---T-----TT--T---G...-A---G-C---G---------T-----G-T-T-A------------TTC--...-------G------T---------------...--A-------TC 8530
19_cpx.CU.99.CU7 ---G----T-------C------------------------------------A--G--TGG--T--G...-A---------C-----------T---G----T-----------T------...-------G---T--T---------------...---A----G--- 8266
20_BG.CU.99.Cu103 ----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...CA---------C--------C------G----TA-T---------------...--A----G----------------------...---ACA----TC 8647
21_A2D.KE.99.KER2003 ---G----T-T--C--C--------------------------------T---T-----T-------G...-A---------A---------------G------------------T----...-------G------T---------------...---AC-----TC 8396
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------T-A---G----TA-----------------...-------G---A------------------...-........... 8372
23_BG.CU.03.CB118 ----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------TGG---A-G...CA---------C--------C------G----TA-T----------T----...--A----G----------------------...---A-A------ 8656
24_BG.ES.08.X2456_2 ----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-T---A-G...CA---------C--------C------G----TA-T--------A------...--A----G------------------A---...---ACA----TC 8691
25_cpx.CM.02.1918LE -A-GT---T-T-----C---TT----------------------------------G--TGG-----G...-AG--------A-----------------------------G---------...-------G------T-----G---------...-........... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------CT-T-----CG--TT---------------------------T---------T-------G...CA----A----C--------C------G----TA-T----------T----...-----C-G------T---------------...---A-T-----C 9213
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------G-----C--------------------------------T---------TGG---A-G...-A---------A---------T-----G----TA----------T------...-----C-G---A--------------A---...----AG----T- 9224
28_BF.BR.99.BREPM12609 -A-G----T-------C-------------G-----------------------------------C-...-A---------G---------------G-T---------------------...-------G----------------------...---AC-----TC 8614
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------A-----A-A---------------------------------------------------...-A---------G---------T-----G-----------------------...-------G------------------A---...------------ 8661
31_BC.BR.04.04BR142 -------AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...CA---G-----C---------T-----G-T--TA-----------------...-------G---A------------------...---AC-----T- 8720
32_06A1.EE.01.EE0369 -A-GT---T-T-----CG--TT---------------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------------G----T-----------T------...-------G---A--------C---------...---A-------C 8827
33_01B.ID.07.JKT189_C -A-G----T-T-----A---TT--------G------------------T---T-----T-----A-G...-A------------T-----CT-A---G-T--TA------------T----...-------G---A------------------...--A--------C 8508
34_01B.TH.99.OUR2478P --------T-T---------TT---------------------------G---------T-----A-G...-----------G---------T-A---G----TA-T----------T----...-------G---A------------------...---AC-----TC 8367
35_AD.AF.07.169H ---G---CC-C-----C------------------C-------------T---T-----T-----AGG...-A---G-----A---------T-----G-----A-------G---------...-------G------T--T------------...---A-------- 8401
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -A-GG---T-T---------TT------------------A--------T--------C--------G...-A------------------CT-A---G----T--T----------T----...-------G---A--------------A---............... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------T-T-----C---TT---------------------------T---T-G--------T---...-A---------C---------------------A-----------------...-------G------T---------------............... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---G-------------------------------------------------------T-----A-G...-----------G---------------G-----------------------...-------G------T---------------...---A-------- 8597
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -A------T-------C---------------------------------------G--TGG-----G...-A---------C---------T-----G-----------------------...-------G------T---------------...---------GTC 8678
40_BF.BR.05.05BRRJ055 G------CA-------C-------------G-A--G-----------------T-----------A-G...-----------C--A-----C------G-T--T-------------T----...-----C-G----------------------...---A-------- 8716
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---G---AT-----------------------------------------------G--T--------...-----------C--------------------T------------------...-------G------------C---------...---A-------- 8663
43_02G.SA.03.J11223 ----T--CT-T------G--TT----------------------------------G--T-----A-G...-A------G--A---------T-A---G----T-----------A-T----...--A----G---T-----T--T---------...---A-T-----C 8729
44_BF.CL.00.CH80 ----------------C--T---------------------------------T-------------G...-A---------C---------------G----------------T------...-------G------------C---------...---A-------- 8616
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -A-G---GA-T-----C---TT-------------------------------T--G--T-------G...-A---------C-----------A---G-----------------------...-------G------T---------------...---A-T------ 9163
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------T-G-----C--T---------------------------------T---C-T-----A-G...-A------T--G--------C--T---G-----------------------...-------G----------------------...---A-------- 8577
47_BF.ES.08.P1942 ---G----T-C---------TT-------------------------------T-----T-T---AGG...-A---------G-----------A---G-T--------------A------...-------G----------------------...--------G--- 8618
48_01B.MY.07.07MYKT021 -A-G----T-T---------TT--------------------------GT---------T-----A-G...-A------------T------T-A---G----TA-T----------T----...-------G---A------------------...---ACT----TC 8430
49_cpx.GM.03.N26677 -A-----CT-T-----CG-------------........................................................................................................................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---G---CT-T--------------------------------------------G---TGG--T---...-A-------------------T-----G----T------------------...-------G----------------------...----AA----T- 8404
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -A-G---CT-T-----C---TT--------G------------------T---------T-----A-G...-A---------G---------T-A---G----T--T----------T----...-------G---C------------------...---A-------C 8524
53_01B.MY.11.11FIR164 ---AT---T-T-----A---TT---------------------------T---T-----T-----AGG...-A---------G--------CT-A---G-T--TA-T--------A-T----...-------G-AGC------------------...---ACT-----C 8538
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------T-T---T-AG--TT---------------------------T---------TGG---A-G...-A---------C--------CT-A---G----TA-T--------T------...-------G---A------------------...---AC-----TC 8648
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----ACG...-A---------G--------CT-A---G-T--TA-T--------T-T----...-------G---C------------------...-----------C 8529
O.BE.87.ANT70 -A-G---AT-T--C--C---TT------------------A------------T-----T-------T...-A----GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T----...-------G------------------A---...--AAC---G-TC 9287
O.CM.91.MVP5180 -A-----CT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T...-AG---GC---A-----G-----C-----A--T-----T--G--A-T----...-------G----TGT--------G--A---...--ACCT----TC 9310
O.CM.98.98CMA104 -A-G---AT-C--C--C---TT------------------A--------C---T-----T----AG-T...GC----GC---A-----G-----T---G-GC-TA----T--G--A-T-M--...-------G------------------A---...--AAC-----TC 8791
O.FR.92.VAU -A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T...-A----GC---G---T-A--C--T---G-GC-T-----T--G--A-T----...-------G---A--------------A---...--AAC-----TC 8859
O.SN.99.99SE_MP1299 -A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T...-A----GC---G-----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T----...-------G----GG------------A---...---CCA----TC 9349
O.US.10.LTNP -A-G---G.-T--C--C---TT-----A---GA--GGA.................................................................................................................................... 9103
O.US.97.97US08692A -A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-T-----G...CA----GC---G-----G-----T--------T-----T--G--A-T----...-------G----------------------...--AACT--G-TC 8771
N.CM.02.DJO0131 -A--G-----T------TC-TT-------------------------------------TGG---AG-...-A---G-----CG-TT-A-----C---G-T--T-------------T----...-----C-G----------------------...--AACT----TC 8676
N.CM.04.04CM_1015_04 -A------T-T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG-...-A---G-----G--T--A--C--C-----T--TA-----------------...-----C-G----------------------...--A-----G--- 8645
N.CM.06.U14842 -A------T-T------TC-TT------------T----------G-------T--G--TGG--TAG-...-A---G-----G--T--A--C--C---G-...................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 -ACAG---T-T------TC-TT------------T---------------------G--TGG---AG-...-A---G--------T--A--C--C-----G--T------------AT-C--...-----C-G---T------------------...--AA-T-----C 8791
N.CM.97.YBF106 -A--G---T-T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG-...-A---G-----A--T--A--C--C---G-T--T-----------T-T----...-----C-G----------------------...--A--T-----C 8734
N.FR.11.N1_FR_2011 -AATG-G-T-T------TC-TT------------T---------------------G--TGG---AG-...-AG--G--------T--A--C--C---G----T------------AT----...-----Y-G----------------------...--AACT-----C 8570
P.CM.06.U14788 -------AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T--G--T----A-CT...GAG---GC---G-----A-----C--------T-----T--G--A-T----...-----C-G------T-----T---------...--A-AA------ 8804
P.FR.09.RBF168 -------AT-T--C--C---TT-------------------------------T-----T-T--A-CT...G-G---GC---A--A--A-----C---G----T-----T--G--G-T----...-----C-G----C-T-----T---------...--A-AA----TC 9324
CPZ.CD.06.BF1167 -ATTG--A-----C--CTCATGG---------------------------------TA-TGG--T-C-...-AG---GC--CA--A--A---ACC-----G-TTA----T-----AATA---...-------G------T---------------...--A--T------ 9393
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---GT--CT-T-----CTCT---------------------------------T----CTGG--AAGG...-A------G--G---------T-A---G-T--T-----------T------...-----C-G---A--------C--G------...--A--GC-C--C 8734
CPZ.GA.88.GAB1 -A------T-T------TCA---------------------------------T--G--T-----AGG...-----------G--------C--C---G----T-------------T----...-----C-G-------------A----A---...--AACA----TC 9274
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -ATT---AAC------GTCATGG--C-----------------------T---T-----T----TAC-...C-T---GC--C------G---ACC-----G--TA----------AGTA---...--A--C-G------T-----C--T------...--A--A-----C 8878
CPZ.US.85.US_Marilyn -ACA---AT-C---T-AG--TT-------------------------------T--G--T-T---AG-...-----------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT----...-----C-G------T-----C--------T...--A--A------ 9240

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2013
143



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

B.FR.83.HXB2 CCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAG...GCCAATAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGAT......GACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCT 9362
Nef _P__L__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__.__A__N__K__G__E__N__T__S__L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__.__.__D__P__E__R__E__V__L__E__W__R__F__D__S__R__L
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----A--A-------------T------------------T------G-AG----GA--...----C-G-G-C--------A----C-A--------CA-AT---AA-----A------......--TGAT--T------ACA---AT-----A----------AAG-- 8615
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----A--A-------------T------------------T-A-AC-G-AG----G---...----CGGTG--------T-A----C-A--------CA-AT---AA-----A------......--TGAA--A------------AT-----A---------T-A--- 8577
A1.ES.06.X2110 ---T-A--A-----------------------------G--T-----AG-AG----GA--...A-T-C-G------------A-T--C-A-----------A----AA-----A------......--TGAT--------GACA---AT-----A----------AAG-- 8618
A1.IT.02.60000 -----A--A-----G-----------A--------------C--------AG--------...----CGGGG----------A----C-A---------A-AT---AA--Y--A------......--TGAT--A-A----------AT-----A---------T----- 9412
A1.KE.06.06KECst_001 -----A--A-------------T------------------T------G-AG----GA--...--T---G------------A----C----------GA-AT-T-AA-----A------......--TGAA----A------A---AT------A-------------- 8628
A1.RU.11.11RU6950 -----A--A-----G--------------------------C----C-G-TG-G------...----CAG------------A----C-A---------A-AT---AA-----A------......--TGA-----A----------A-----CA---------T----- 8919
A1.RW.07.pR463F -----A--A-------------T------------------T-----GG-AG----GA--...--T-C-G-G------G---A----C-A---------C-AT---AA-----A------......--TGA---AG-----ACA---C------A----------TA--- 9383
A1.SE.95.SE8538 -----A--A-----G-------T------------------A-----AG-AG----GA--...--T---G-G----------A----C-A---------A-AT---AA-----A------......--TGA----------ACA---AT-----A----------AAG-- 8573
A1.TZ.01.A341 -----A--A-----G-------T---AT-------------T------G-AG----GA--...--T-C-G-G----------A----C-A--------GA-AT---AA-----A------......--TGAT----A------A---C-------A-------------- 8551
A1.UA.01.01UADN139 -----A--A-----G--------------------------C----C-G-AG-G------...----CAG-G----------A----C-A---------A-AT---AA--C--AG-----......--TGA-----AG--G------AT-----A---------T----- 8597
A1.UG.07.p191845 -----A--A-----G-------T------------------T------G-AG----GA-A...--T---G-G----------A---TC-A--------GA-AT---AA-----A------......--TGA---A--------A---C-------A-------------- 9476
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------------------------T---------------A--C-G-AG----GC--...-AT-C-C-G----------A----C-C--G------A-AT-T-AA-----A--A---......----A-----A----------AT-----A---------T----- 8826
A2.CD.97.97CDKTB48 -----A--A-------------T------------------T---TC-G--G--------...--T-CGG-G--G-------A---T--A--------CA-AT---AA-----AGCA--G......-----T--A------------A------A------T--T----- 8723
A2.CM.01.01CM_1445MV -----A--A-------------T----------------A-T---TC-G--G--------...--T-C-G-G----------A------A---------A-AT---A------A--A---......-----T---------------A-A-----------T--T-A--- 8579
A2.CY.94.94CY017_41 ---T-A--A-------------T---------------A------TC-G--G-------A...--T-C-C-G----------A------A---------A-AT---AA-----AG-A---......-----T--A------------AGA---GA------T--AA---- 8788
B.AR.04.04AR143170 --C-------------------T------------------A-A---A--A---------...-------C-----------T----C-A---------A------A------A--A---......----------A----------C------A--------------- 8538
B.AU.04.PS1038_Day174 ------TG--------------T------------------T-A---GC--G-----A--...------G------------A-T--------------A------A-------------......----------AG---------AT-----A--------------- 8551
B.BO.09.DEMB09BO001 --------------G-------T----T----------G---AA---GC--G--------...A---C-GC-----------A-T--------------A---A----------------......-----A---G--------C-GAT---A-A--------------- 8712
B.BR.06.06BR1119 ----------------------T------------------T-----CC--G-----A-A...-A----G-------A-GA-A--C-------------A-----T-------A------......---------G--------C--AT-----A-----------A--- 8799
B.CA.07.502_1191_03 ----------------------T------------------------AC--G----G---...--T-CGGT--------C--A--A---A----------GC-----------A-----G......-----A----A---G---C---T------A---------AAG-- 8809
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 --------------G-------T---------G------------------G--------...----C-G---------C--A-T--------------A------A------------C......-----A----A------A---AT-----A----------AAG-- 8587
B.CN.10.DEMB10CN002 ------TG------G-------T-------------C----------GG-------GA-A...----CCG-------AG-----T--C--C-G-----C--A----A------------G......--TG-A-----------C----T-----A--------------- 8747
B.CO.01.PCM001 ----------------------T---------------C--------GG--G-G---A--...------G------------A----------------A--------------------......-----A----A-------C-GC------A--------------- 8545
B.CU.99.Cu19 --------------C-------T----T----------CAGT-----GC--G--------...------G------------A----------------A----T--------A-----G......-----A----A----------AT-----A--------------- 8929
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----A--------G-------T------------------A-----C---G--------...------G------------A----------AG-G-CA------A------A-----G......-----A----A----------AT-----A--------------- 8653
B.DK.07.PMVL_011 --G-----------G-------T------------------------G-G---------A...----CCG----------T-A---G-----------CA--------------------......-----A------------C------------------------- 8795
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.ES.09.P2149_3 ----------------------T----T-------------T----C-C--G--------...-------------------A-------C-------CA------G------A------......-----A--AG--------C-GAT-----A---------T----- 8799
B.FR.08.DEMB08FR002 ---T-A----------------T----T-------------T-----CC--G-G---A--...------G------------A-T--------------A-A----A-------------......-----A----A---------G-T-----A-----------A--- 8798
B.GE.03.03GEMZ004 --C-------------------T----T-----------A-------GG-TG-----A--...------G-------A----A-T-TC--C--------A-------------------G......---A-----G----G---C-GAT-----A---------T----- 8563
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.05.DR6538 --------------G-------T-------------A-G--------GC--G----G---...-------------------A-T--C-----------A-------------------A......-----A----------------T-----A----------A---- 9398
B.KR.07.07KYY4 -----------C--G-------T------------------------A---G--------...----C-GT-----------A-T-------------CA-A-A--AA------------......-----A--C---------C-GAT-------------------T- 9033
B.NL.00.671_00T36 -------T--------------T------------------T-----CC--G-----A--...------G------------A-T-T------------A------AA--------A---......----------A------A----T-----A--------------- 8917
B.PE.07.502_2649_wg8 --C-------------------T---A--------------T--T---G-AG-----A--...----C-GG--------C--A-T--C-----------A---A--A---------A---......-----A-----------A----T-----A--------------- 8804
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------------T-T------------------------R---G--------...------G---------GG-A-T----------T---A------AA------------......-----A----AG---------C------A--------------- 8560
B.RU.11.11RU21n --------------G-------T------------------------GG-------GA--...----C--C-----------A-T-----C---------C--A-A--------------......-----A----------------T-----A--------------- 8890
B.TH.07.AA040a_WG11 --G-------------------T------------------------GC--G-G-----A...-----C-------------A-T----------T---A------A------A--A-GG......----------A-------C-GAT-----A----------A--T- 8698
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------------------T------------------A-----GC--G-G---A--...------G------------AMT--C-----------A------A-------------......----------A---------G-T------A---------AC--- 9338
B.UA.01.01UAKV167 ----------------------T------------------T------C--G-----A--...------G------------A-T--C-----------A------A-------------......-----A----A----------AT-----A--------------- 8620
B.US.11.ES38 --C-------------------T------------------T--------AG-------A...-----C-C-----------A-T--C-----------A------A-------------......---A------A-----------TA----A-----------A--- 9329
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------------------T---A--------------------GC--G--------...------GT-----------A---T---C--------A-------------------G......----------A------A---AT-----A--------------- 8614
B.VE.10.DEMB10VE001 -----------A--G-------T------------------T-----CC-AG-G---A--...------G------------A-T-----C--------A------A-------------......----------A-------C-G-T-----A--------------- 8749
B.YE.02.02YE507 --------------C-------T------------------------AG-------GA--...-------C------A----A-T--------------A--------------------......---------G----GACA--GC------AA-----------G-- 8596
C.AR.01.ARG4006 --C-------------------T------------------C---AGGG-AG-R------...-----Y-C-----------A----C--C--------A-------------A-----G......--TT-A--CG-------A---C------A---------T-T--- 8580
C.BR.07.DEMC07BR003 --C-------------------T---------G--------C---AGGG-AG-G------...-------C-----------A----C--C-G------A----T--------A-----G......--TA-A---G-------A---C------AA------C-T-T--- 8808
C.BW.00.00BW07621 T-----------------CC--T------------------C---A-GG-AG--------...------G----G--A----A-T-T---C--------A------A----A-A--A---......--TGATC-C--------A---AT-----A---------TA---- 8718
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 ----------------------T---------R-----A--C---AGGG-AG----R---...------G-------AG---A-T-T---C--------A--CA---------A-----G......--TGAAC-C--------A---A------A------T-TT-A--- 8770
C.ET.02.02ET_288 ----------------------T---------G--------C---AG-G-AG--------...------G------------A-T--C--C-G------A-A-----------A------......--TGAA--C-A------A---AT-----A--------T-TC--- 8591
C.GE.03.03GEMZ033 --------------------------------G-----G--C----GGG-AG--------...-A---C--------A----A-T-----C--------A------AA-----AG-A---......-----A--T-A------A---AT-----A----------A---- 8593
C.IL.98.98IS002 ----------------------T------------------C---AGGG-AG-------A...-A---C--------A----A-T-T---C--------A-A-----------A-----G......--TGAA--A--------A---C------A---------T-TT-- 8714
C.IN.03.D24 --------------G-------T------------------C----G-G-AG--------...----CC--G----------A-T-T---C-----------T---A------A-----G......--TGAAC-CG-------C---A------A----------TC--- 9451
C.KE.00.KER2010 ----------------------T---------G--------C---AGGG-AG--------...-----C----A---A----A-T-T---C--------A------A------A--A--G......--TGAA-----------A---AG----CA---------T-T--- 8575
C.MM.99.mIDU101_3 --------T-------------T------------------C---AGGG-TG--------...----CC--------AG---A-T-T---C-------A--TT---A------A-----G......--TGAAC-CG--------C-GC------A---------T-AA-- 8745
C.MW.93.93MW_965 --------------------------------G-----C--C---AGGG-AG--------...------G-------A----A-T-T---C--------A------A------A--A--G......--TGAA--C------A-A---AGA----A---------T-AA-- 8561
C.SN.90.90SE_364 ----------------------T------------------C---AGGG-AG--------...------G-------A----A-T-T---C--------A-------------A-----G......--TGAA--M--------A---AT-----A--------TT-AA-- 8510
C.SO.89.89SM_145 ----------------------T------------------C---AGGG-AG--------...-A---C--------A----A---T---C--------A------A------A-----G......--TGAA--C--------C---AT-----A---------T-A--- 8612
C.TZ.02.CO178 ----------------------T---------G--------C---AG-G-AG--------...------G------------A-T-----C--------A-------------A-----G......--TGAA--C--------AC--A------A---------T-T--- 8588
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 8337
C.UY.01.TRA3011 --C-------------------T---------G--------C---AGGG-AG-G------...------G-------A----A-------C--------A----TA-------A-----G......--T--AC-C-A------A---C------A---------T-T--- 8563
C.YE.02.02YE511 ----------------------T------------------C---AGAG-AG-------A...-----CG----------T-A-------C--------A-A-----------A-----G......--TGGT--CG-------A---AT-----A--------------- 8614
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ---T----------------------------G--------C---AGGG-AG--------...-----C--------AG---A-TATC--C--------A-A-----------A-----G......--TGAA--AG-------A---A-----CA----------A---- 8742
C.ZM.02.02ZM108 ----------------------T------------------C----GGGGAG-------A...----G-G-G------G---A-T-T---C---------C--A--A------A------......--TGAAC-C--------A---A------A---------T-T-T- 9426
D.CD.83.ELI -----A------------------G----------------T---C-GG--G-------A...-A--C-G---------C--A----------------A-AT---A------A-----G......------------C--------A-A-----A---A-----A-A-- 8901
D.CM.10.DEMD10CM009 -----A----------------T-G----------------C---AGGGT-G------G-...-AG-C-G-G------------T-T---C---------------A------A-----G......---A----------------G-T-----AA--CA-----A-A-- 8712
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 ----------------------T-G--------------------A-GG--G--------...----C-G------------A-T--------------A--T---A------A-----G......-----A---------------AT------A---A----TAAAT- 8858
D.KR.04.04KBH8 --------------T-------T-G----------------AT----GG--G--------...------G------------A-T--C-----------A------A------A--A--G......------------C-----C--A-------A---A-----AAA-- 9263
D.SN.90.SE365 --C---TG--------------T-C--T-------------T-----GG--G--------...----C-G-------AG---A-T--------------C--T---A------A--A--G......---GA-------C---------T------A---A-----AAA-- 9363
D.TD.99.MN011 --------------G-------T-G----------------C--CA-GGT-G--------...-AG-C-G------------A-T-T---C--------A---A--A------AGG---C......----------A-------C---T------A---A-----A-A-- 8552
D.TZ.01.A280 ----------------------T-G----------------C---A-GG--G--------...A---C-G------------G-T--------------A-A----A------A-----G......---A------A-----------TA-----A---A-----A-A-- 8553
D.UG.08.p191859 --T-------------------T-C-------------A---G--A-GG-TG----T---...AA--C-G------------A-T---------------CA----A---C--A------......-----A----A-------C---T------A---------A-A-- 9388
D.YE.02.02YE516 --------------G-------T-G----------------T--CA-G-T-G-------A...-AG--CG--------G---AGT-T---C--------A--CA--A------A----GG......-----A----A-----------T------A---A-----AAA-- 8536
D.ZA.90.R1 ----------------------T---------------G--T---C-GG--G-----C--...----C-G-G-------C--A-T--------------A---A--A------A-----G......---------------------A------AA---------A-A-- 8719
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 -----------G----------T------------------T-----AG--G-G---A--...------G------------A-T-------------CA------AA-----A-----G......--TGAA--C--------AC-GAG-----A----------A---- 8639
F1.BR.07.07BR844 --------------G-------T---------G------A-C-----GG--G-----AG-...------G------------A-T--C--C-------CA-A----AA-----A------......--TGAA--C--------AC-GAT-----A----------A---- 9161
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----------------------T------------------C-----GG--G-----A--...------G------------A-T----AC-------CA------A------A------......--TG-A--C--------AC--C-A----A----------A---- 8670
F1.FI.93.FIN9363 --C-----------G-------T------------------------GG--G-----A--...------G------------A-T-----C-------CA------AA-----A-----G......--TGAA--C--------AC-GA-A----A--------------- 8663
F1.FR.96.96FR_MP411 ---T----T-------------T------------------T------G--G-----A--...------G-------A----A-T-----C-------AA------AA-----A------......--TGAA--C--------AC-GAGA---GA---------T--T-- 8529
F1.RO.96.BCI_R07 --G----------A--------T------------------T-----GG--G-----A--...--T---G----------T-A-T----AC-------CA------AA-----A-----A......--TGAA--C--------AC-GA-----CA--------------- 9434
F1.RU.08.D88_845 ----------------------T---------------A--C-----GG--G-----AG-...--T---G--------------T-----C-------CA------AA-----A------......--TGAA--TG-----------AGA----A--------------- 8880
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------------------T----T-------------T-----GG--G----GA--...------G-------A-C--A-T-T--A--G--T---A-A----AA-----A--A--G......---GAA--C--G---------AT-----A----------AC--- 8683
F2.CM.97.CM53657 ----------------------T------------------------GG--G-----A--...------G------------A-T-T--A--G------A------AA-----A-----G......---GAA--C--G---------A------A----------TC--- 8533
G.BE.96.DRCBL --------------G-------T---A--G------A-G------TCAG--G----G--A...--------G----------A----C----------CA-CT---A------A-----G......---GAA--TG--------C-G-TA-----A--------TA---- 9325
G.CM.10.DEMG10CM008 ---T----------------------A-----G---A-G--T----CAG-------G--A...----C--------------A-T----A--------CA-CT---A------A-----G......---GA---C-----G---C-G-TA-----A---------A---- 8743
G.CN.08.GX_2084_08 --------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...----------A--------A---T--------T--CA-CT---A---C--ACA----......--TGAA--C---------C-G-TA-----A--------TA---- 8618
G.CU.99.Cu74 --------------G-------T---A---------C-G--T----CAG-------G---...----C---G----------A---T--A-----T--CA-CT---A------A-----G......---GAT--C--------TC-GATA-----A--------TA---- 9005
G.ES.09.X2634_2 ----------------------T---A----A----A-G--T----CAG-AG----G--A...--T-C--GG----------A---------------CA-CT----A-----AGCA--G......--TGGA--C-AG--G---C-GAGA----A---------TA---- 8866
G.GH.03.03GH175G --------------G-------T---A---------A-A--T----CAG--G----G---...----------------C--A---TC-C--------CA-CT---A------A--A--G......--TGAA--C-A-------C-G-TA----A---------TA---- 9432
G.KE.93.HH8793_12_1 --------------G------CT---A-----------G--T----CAGT-G----G--A...----C--C--A--------A---TC-A--------CA-TT-G-A------A-----G......---GA---C---------C-GATA-----A--------TA---- 8762
G.NG.09.09NG_SC62 --------------G---CC--T---------G---A-GA-T----CAG-A-----G--A...--------------A----A---T--A--------CA-C----A------A-----A......--TGAT--C-A-------C-G-TA----A---------TA---- 8553
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B.FR.83.HXB2 CCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAG...GCCAATAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGAT......GACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCT 9362
Nef _P__L__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__.__A__N__K__G__E__N__T__S__L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__.__.__D__P__E__R__E__V__L__E__W__R__F__D__S__R__L
G.PT.x.PT3306 --C-----------G-------T---A---------A-G--A-----AG----------A...----C--T-----------A---T--A---------A-CT----------A-----G......---G-A--C-A-------C-G-TA-----A---------A---- 9377
G.SE.93.SE6165_G6165 --C-------------------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...-------------------A---TC-A--------CA-CT---A------A-----G......---GAA--C---------C-G-T------A--------TA---- 8804
H.BE.93.VI991 --C-------------------T---A-----G-----A--T---C-GG-TG-G---A--...------G------------A----------------A--T---AA-----A--A--G......--T--A-----------AC--AT-----A---------T--A-- 8765
H.BE.93.VI997 --C-----------G-----T-T-------A-------A--T---C-GG--G-----AG-...------G------------A-T--C--C--T-----A-AT---A------A-----G......---GAA---G--------C-GAT-----A---------T----- 8680
H.CF.90.056 --C-----------G-------T---------------AA-T---C-GG--G-----C--...------G------------A-------C-------CA-------------A-----G......--TGAC-G----------C-GAT-----AA--------T--A-- 8685
H.GB.00.00GBAC4001 --C---TG--------------T---------------A--T---C-GG--G-----A--...------G------------A---------------YA--T---A------A-----G......--TGAA----A-------C-G-TA-----A--------T-A--- 8874
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---T-------------------------------------T----GGG-AG-----AG-...------G-------AG---A-C--C----------CA-CT---A------A-----G......--TGAA--C------------AT-----A--------CTTC--- 8527
J.CM.04.04CMU11421 ---Y-------------------------G--------K--T---AGAG-AG----G--A...--T---G------------A-T--C--Y-------CA-R----A------A--A--K......--TR-A--AR-----------AT-----A------Y-STTC--- 8897
J.SE.93.SE9280_7887 ---T----A--------------------------------T---AGCG-AG----G--A...--T---G-------A----A-T--C----------CA-AT---A------A--A--G......--TGAA--A------------C------A----------TC--- 8660
J.SE.94.SE9173_7022 ---T----A-------------T------------------T---AGCG-AG----G--A...--T---G------------A-T--C----------C-CAT---A------A--A--G......--TGAA--A---------C--A------A----------TC--- 8670
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------------------------------------T---AGAG-AG--------...----C-G------------A-T--C-------------A-A--A------A-----G......--TGAAC-C--------A---A------A---------TTC--- 8545
K.CM.96.96CM_MP535 --------------G--------------------------T----CAG-AG--------...A---CAG--------G---A-T--C----------CA-A-A--A------A-----G......--TGAAC-C------A-A---AT-----A---------TTC--- 8549
01_AE.AF.07.569M ------TGT-------------T----T-------------C---AGC-CAG----G--A...-A---C--------A----A-T--C----------CA------A------A--A--G......---GAA--A---------C-GATA----A---------TGC--- 8628
01_AE.CN.09.1119 -----ATGT-------------T----T-------------C-A-AGAG-AG----G---...-A---CG-------A----G-T--C----------CA---A--A------A--A-GG......---GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC--- 8605
01_AE.HK.04.HK001 ------TGT-------------T---A--------------C---AGAG-AG----G---...-A---C--------A----A-T--C----G-----C-CA----A------A--A---......---GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC--- 8744
01_AE.JP.x.DR0492 ------TG--------------T------------------C---AGAG-AG----G---...AA---C--------A----G-T--C----------CA------A------A--A--G......---GAA--T---------C-GAT-----A----------TC-T- 9400
01_AE.TH.04.BKM -----ATGT-------------T------------------C---AGAG-AG----G---...-A---C--------A----G----C----------CA-A----A------A--A--G......---GAA--A---------C-GAT-----A------T--TGC--- 9365
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --G---TGT-------------T------------------C---AGAG-AG----G---...AA----G-------A----A-T--C----------CA------A------A-----C......---GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC--- 8813
01_AE.TH.90.CM240 ------TGT-------------T------------------C-A-AGAG-AG----G---...-A---C--------A----A-T--C----------CA------A------A--A--G......---GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC--- 8930
01_AE.VN.98.98VNND15 ------TGT-----G-------T------------------C---AGAG-AG----G---...-A--CC--------A----A-T--C----------C-------A-------C-A--G......---GGA--A---------C-GAT-----A---------TGC--- 8653
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -----A--------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----GA-A...------G----------T-A---T--AC-G-----CA-CT---A------A-----C......---G-A--C---------C-G-TC-----A--------T----- 8832
02_AG.ES.06.P1261 -----------C--G-------T---A--------GA-G--C----CAG--G----G--A...--T-C--------------A---T--A--------CA-CT-T-A------A-----G......--TGAA--C-A-------C-G-TC-----A-A------AAA--- 8821
02_AG.FR.91.DJ263 --------------G-------T---C----A----A-A--T----CAG-------G--A...--------G-A--------A---T--A--------CA-CT-T-A------A-----G......---GAA--C--------AC-G-TC-----A--------TA---- 8758
02_AG.GH.03.03GH181AG --------------G-------T---A---------A-A--T----CA-CAG----G--A...----C-G------------G---T--A--------CA-C--T-AA-----A-----G......---GAA--C---------C-G-TC-----A--------TTA--- 9430
02_AG.LR.x.POC44951 --------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...-------------------A---T--A--------CA-CT-T-A------A--A--G......---A-C--C---C-----C-G-TC-----A---------A---- 9363
02_AG.NG.x.IBNG --------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...------G------------A---T--A--------CA-CT-T-AA-----A-----G......---GAC--T---------C-GATC-----A--------TA-A-- 8889
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------------G-----------A---------A-G--T----CAG--G----G--A...------C------------A---T--A-----T--CA-CT-T-A------A-----G......---GAA--C-A-------C-G-TC-----A---------A-G-- 8597
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --G--A--------G-------T---A---------C-G--T----CAG--G----G--A...------G------------A---T--A--------CA-CT-T-A------A-----G......---G-A--C-----C---C-G-TC-----A--------TAC--- 8571
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------------G-------T---A---------A-G--T----CAG-------GA-A...----C-G------------A-GCT--A--------CA-CT---A------AC----G......---G-A--C-----C---C-G-TC-----A--------TAAA-- 8573
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----A--A-----G-----------------------C--C----C-G-AG--------...----CAG-G----------A----C-A---------A-AT---AA--C--A------......--TGA---A-A----------AT-----A---------T----- 8527
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------TG--------------T---------------A--T---C-GG--G-G------...----C-G--------------T-T---C-G------A-A----A------A-----G......--TGAA-----------A---A------A---------T----- 8774
05_DF.BE.x.VI1310 -----------G--T-------T----T-----------A-T-----GG--G----GA--...------G--------G---A-T-----C-------CA-------------A-----G......--TGAT--C--------AC-GC------A----------A---- 8771
06_cpx.AU.96.BFP90 --------T--------------------------------T-----GG-AG-------A...CTT-C--------------A-T--C----------CA-AT---A------AGCA--G......--TGAA--A------------A------A----------TC--- 9407
07_BC.CN.98.98CN009 --------T-----G-------T------------------C---AGGG-AG--------...-----CG-------A----A-T-----------------T---A---C--A-----G......--TGAAC-C--------A---A-A----A---------T-AA-- 8705
08_BC.CN.06.nx2 --G-----T-----G-------T--------------G---C---AGGG-AG-----C--...----GCG-------AG---A---T---C-------C--CT---A------A-----G......--TGAAC-C------------A------A--A--------AAT- 9339
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---T------------------T----T----G-----A--T---A-GG-AG----G---...----C-GG-----------A----------------A--T---AA-----AG--.........--TT-A-GAG--------C-GAT----------------AC--- 8534
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --G-----------------T-T----T-------------C---AGAG-AG-G------...-------------------A-T-----C-------CA-------------A-----G......--TAAAC-TG-------A----T-----A----------AC--- 8717
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------TGT-------------T---------------G--T---AGGG-AG----G---...------GC-----------A-T--C----------CT------A------A-C----......--TGAA--A------------AT-----A---------TTC--- 8770
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------G-------T------------------C----TGG--G-----A--...------G------------A-T-----C-------CA------AA-----A-----A......--TGAA--C--------AC-GATA----A--------------- 9327
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------TGT----A--------T----T--------A----T--CA-AG-AG----G---...------G-------A----A-T--C--C-------AA------A------A--A--G......--TG-A--A--------A---AT-----A---------TTC--- 8787
14_BG.ES.05.X1870 -----C--------G-------T---A----A------A--T----CAG--G----G--A...--T-C-GG-----------A---T--A--------CA-CT---A------A--A--G......---G-A--C-AG--G---C-GAGA----AA--------TG---- 8868
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------TG--------------T------------------C---AG-G-TG----G---...AA---C--------A----A-T--C----------CA------A------A-----G......---GAA--A---------C-GA-----CA---------TGC--- 8737
16_A2D.KR.97.97KR004 -----A--A-------------T---------------CAGT----C-G--G----G---...--T-C-G-G-------C--A----------------A-AT---AA-----A--A--G......-----T---------------A-----GT------T--T-A--- 8779
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------G--G--------------------------A-----GG-------GA-A...-----CG-------A----A-T--C--C-------CA------AA----AA------......--TGAA--C---------C-GA------A----------A---- 8545
18_cpx.CU.99.CU76 --C--A----------------T---A--------------TT--A--G-AG--------...--T---G-G----------A---TC-----------A-AT---AA-----A------......--TGA------------A---A------A---------TGC--- 8691
19_cpx.CU.99.CU7 ----------------------T-G-------------G--T---A-GG--GC---GA-A...-A--C-G------------A-T---------------C-T-T-AA-----A------......-----A----A-----------T------A---A-----A-A-- 8427
20_BG.CU.99.Cu103 --------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...--------T----------A------A-----T--CA-CT---A------------G......--TAAT--A---------C-GATA-----A--------TA---- 8808
21_A2D.KE.99.KER2003 -----A--A-------------T---A--------------T---TC-G--G--------...-AT-C---G----------A------A---------A--T---AA--A--A--A---......-----T---------------AG-----A-------CCT-A--- 8557
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 --------------G-------T---A-----------A--T----CAG-TG----G--A...----G---T----------A---T--A--------CA-CT---A------A-----G......---GAT--C-AG------C-GAT------A--------TA---- 8817
24_BG.ES.08.X2456_2 --------------G-------T---A-----------G--T---ACAG--G----G--A...-------GT-------C--A---T--A-----T--CA-CT---A------A-----A......--TAGT--C-A-------C-GATA----AA--------TA---- 8852
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----A--A-----G-------T------------------T----C-G--G-------A...--T-----G-----A----A----C-AC-G--TG--A-------A-----A-----G......--TAGT--AG--------C-CAT-----A---------T-AA-- 9374
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --C--------A----------T---------------A--C--CA-GG--G--------...------G-------A----A----C--C----T---A-------------A-----G......---GAA--A------------AT-----A---------T----- 9385
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------------TT-----------------T-----AC--G------C-...------G----------T-A----C-----------A------A------A------......-----A----A-------C--AT-----A--------------- 8775
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------------------------------------T-----CC--G--------...-AG----------------A----C-----------A------A------A------......-----A---------------AT-----A--------------- 8822
31_BC.BR.04.04BR142 --C-----------C-------T------------------C---AGGG-AG-G------...------GC-----------A-------C-T------A-------------A-----G......--TA-AC-CG-------AC--AT-----A---------T-T--- 8881
32_06A1.EE.01.EE0369 ---T-------------------------G-----------T---AGGG--G-------A...--T-C--------------A-T--C----------CA-AT----------AGCA--G......--TGAA--AG-----------AT----------------TC-T- 8988
33_01B.ID.07.JKT189_C ------TGT-------------T------------------C---ACAG-AG----G---...-AA--C--------A----A-T--C----------CA------A------A-----G......---GAA--C---------C-GA-----CA---------TTC--- 8669
34_01B.TH.99.OUR2478P ------TG--------------T------------------C----GAG-AG--A-G---...............--A----G-T--C----------CA------A------A--A--G......---GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC--- 8516
35_AD.AF.07.169H ---T-A--A--------------T--A--------------T----C-G-AG----GA--...-AT---G------------A------A---------A--T---AA-----A------......--TGA---------GACA---AT-----A--------------- 8562
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------A-G--G-------T---------------G--C------G--G----GA--...------G-G----------A-T-----C-G-----CA------AA-----AGCA--C......--TGA---C-A------AC-G-TC-------------------- 8758
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------G-------T----------------AGC-----GG--G-----AG-...------G--------G---A-T-------------CA------AA-----A------......--TGAA--C---------C-G-T-----A----------AAG-- 8839
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --C-----------G-------T------G-----------C-----GG--G-----A--...------G------------A-T-----C-------CA-------A-----A-----G......--TGAA----A------AC--C--------------GC-ACG-- 8877
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --C-------------------T-------------------MR----C--G-----A--...----C-G-----------------------------A-------------A-----A......---A-A--------------G-T-----A----------AAG-- 8824
43_02G.SA.03.J11223 --------------G-------T---A---------A-G--T----CAG-TG----G--A...----------A--------A---T--A---------A-CT---AA-----A-----A......--TGAA--C---------C-G-TA-----A--------TA---- 8890
44_BF.CL.00.CH80 -----------G--G-------T------------------C-----GG--G-----A--...------G-------------TG-----C-------CA------AA------------......--TG-A--C-A------AC-GAT-----A----------A---- 8777
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------------------TT---T----------G--T---A-GG-AG--------...----C-G-------------TT-T------------A-A----AA-----A--A--G......---A-A--A---------C--ATA----A---------T-A--- 9324
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------G-------T----------------A-C--C--GG--G-----AG-...------G------------A-T-----C-------CA-A----AA-----A-----G......--TGAA--A--------AC-GC------A----------A---- 8738
47_BF.ES.08.P1942 ---T----------G-------T------------------C-----GG--G-----A--...------G-------A----A-T-----C-------CA------AA-----A-----G......--TGAA--C--------AC-GAT-----A---------A-A--- 8779
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------TGT-------------T------------------C---C-AG-AG----G---...-A---C--------A----G-T--C----------CA------AA-----A-----G......---GAA--A---------C-GAT-----A---------TA---- 8591
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --C-------------------T-R----------------T------C--G-----A--...------G-GAA-------------C----------GA------A--------AT---......-----A----A----------AT-----A--------------- 8565
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----ATGT-------------T------------------C---A-AG-AG----G--A...-A---C--------A----G-T--C----------CA-A----A------ACAA--G......---GAA--AG--------C-GAT-----A---------TGC--- 8685
53_01B.MY.11.11FIR164 -----ATGT-------------T------------------C----CAG-AG----G---...-----C----A---A----A-T-TC----------CA------AA-----A-----G......---GAC--A---------C-GATA----A---------TTC--- 8699
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----ATG------C-------T------------------C---AGAG-AG----G---...-----C--------A----A-T--C----------CA------A------AGC---G......---GAA----A-------C-GAT-----A---------TGC--- 8809
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----ATGT--C--G-------T------------------C---AGAG-AG----G---...A---CC----A---A--T-A-T--C----------CA------A------A------......---GAA----A-------C-GAT-----AA--------TGC--- 8690
O.BE.87.ANT70 --------A----------TG-TT--A-----------GTCAGA---AG--GC----AGACTA-GA----C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC-----AT-T--A......--TA-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT-- 9451
O.CM.91.MVP5180 --------A----------TG-TT--A--G--------GTCAG----AG--GC---GAGACTG-GT----C-AAT--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-TAAT-----AGCT--G......--TG-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA------T--ATCAT- 9474
O.CM.98.98CMA104 --C-----A---------ATG-TT--------------GTCAGA--C-G--GC------ATTG-G------GCAT--A-GAG-T-AGC-CC-G--T--A-CCT-TGCT-----AT-T-GA......--TG-AC-CG-G---A-A---A-----CA------T--ATCA-- 8955
O.FR.92.VAU ---T-A--A---------CTA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC-----CACTG-G------GT-T--A-GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT-TAAT-----TTAT--A......--T-AAC-C-AG---A-AC-GA-A---CA------T--ATCA-- 9023
O.SN.99.99SE_MP1299 --------A-----G----TA-TT---T----------GTCAGA--C-G--GC---G--ACTA-GA--C--GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T--A......---AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T--ATCA-- 9513
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
O.US.97.97US08692A --------A----------TA-TT--------------GACAGA----G--GC-A--AGACTA-GA---GTGT-T----GGG-TCATC-CC-G--T--A-CTT-TAAC--C--CT-T--A......--T--AC-CG----GA-AC-GA-A---CA---------ATCA-- 8935
N.CM.02.DJO0131 --C-----------------T-T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG--------...--T---G-------C----ATGC-C-C-----T--CC-AT---AA-----AG-A---......--TGGAC-C-A-------C-GC-----CA----------TC--- 8837
N.CM.04.04CM_1015_04 --C-----A-------------T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG-------A...--T---G-------C----ATGC-C-C-----T--CA-AT-T-AA-----AG-A---......--TGATC-C-A-------C-G-T----C-----------TC--- 8806
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 --CG-A----------------T---A---------T-GTCAG-T--AG-AG--------...--T---G-------C----ATGC-C-C--------CA-AT-T-AA-----AGCA---......--TGATC-T-A---------G-T----C-A---------TC--- 8952
N.CM.97.YBF106 --CY--TG--------------T---A---------T-GTCAGAG--AGCAG-------A...--T---G-------C--T-ATGC-C-CC-G--T--CA-AT-T-AA-----AG-A---......--TGATC-C-A-C-----C-G-T----C-----------TC--- 8895
N.FR.11.N1_FR_2011 --C-------------------T---A---------C-GTCAG-T--AGCAG-------A...--T-C-G-G----------ATTC-C-C--G-----CA-AT---AA-----AG-A---......--TGATC-C-A-------C-G-T----C-A---------TC-T- 8731
P.CM.06.U14788 --C-----------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AGCT--G--AATG-GAG----GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT-----T-TTCA......--T--TC-T-AG--GA-CC---T-----A----------TCA-- 8968
P.FR.09.RBF168 --------------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AG-T--G--AATG-GAG--G-GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT-----GATTCA......--T-ATC-T--G--GA-C---AT-----A---------ATCA-- 9488
CPZ.CD.06.BF1167 --T---TGTAGA--T----TA-TT---T---------CA--C---CCAG-A..................G-G-AT--A-GG-ATCTAC-CA-G-------CTT--TCCT----A-GA---......-----TA-TG-----C----G-TA----A-------TCTGAA-- 9539
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----A-----C--G-------TT--A--G--C--TT-GCCA--T--GG--G-G--GA-A...------G-------A----A-T--C--C----T--CA--T---A------A-----G......--TGA---A--------AC-G-TA----CT-----T---AAG-- 8895
CPZ.GA.88.GAB1 -----CTGT-------------T---A-----G--CC-GACAGAG--GC--G-----C-A...------G-------T----A-T--C----G--T--CA-AT-T-A------------A......--TGA---C-A---G--C--G-TC---C-C---------A-G-- 9435
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----CTG-AGA--G----TA-TT--------------AACT---CC-G--..................G-C-AT--A-GG-A--T----C-G--T--A-CT-A-TCT-----A-GA--GGACCCA--TGGA--CG-C--GACTC-CAT----CA--------C-A---- 9030
CPZ.US.85.US_Marilyn --C--A--A-A---G-------TT---T----C--TC-CACAGA---GG-AG----GC--...----------------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A------A-----A......--TGAAC-TG-C-----C---ATC---CA--------CTGAA-- 9401
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B.FR.83.HXB2 AGCATTTCATCACGTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTC.........AAG......AAC........................TGCTGACAT...................CGAGCT.........................TGCTACA................ 9433
Nef __A__F__H__H__V__A__R__E__L__H__P__E__Y__F__.__.__.__K__.__.__N__.__.__.__.__.__.__.__.__C__*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 G-----AA-G-----A----------------------T--A-.........--A......G--........................---............................................................................... 8667
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 G------AGA---T-T--TAA-----------------T--A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 8647
A1.ES.06.X2110 G-----AA-G---C-A---------AAA----------T--A-AAAGACT..--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 8695
A1.IT.02.60000 G--TC-AA-G---AGA----A----A------------T--A-.........--A......---........................--------C................................AGACTGCTGACACAGAAA-TGCTG-................ 9495
A1.KE.06.06KECst_001 G---C-AA-A---AGA----A-----------------T--A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 8698
A1.RU.11.11RU6950 G--TC-AACA--TAGA---------A---------------A-.........--A......G--........................--------C.................................AGACTGCTGACATGAAG-TGATG-................ 9001
A1.RW.07.pR463F -------A-A---A-A-----T---AC-----------T--A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 9453
A1.SE.95.SE8538 G-----AA-G---AGA----AT---------------------.........---......---........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 8643
A1.TZ.01.A341 G---C-AA-A---AGA----A-----------------T--A-.........--A......---........................--A-----C.............................................AGAAA-TGCTG-................ 8621
A1.UA.01.01UADN139 G--GC-AACA---A-A---------AA-----------T--A-.........--A......G--........................--------C.................................AGGCTGCTGACATGAAG-TGCTG-................ 8679
A1.UG.07.p191845 G---C-GACA---T-----A----AAA------A----T--A-.........--A......G--TGCTGACACAGAACACAAAGA..C--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 9568
A1.ZA.04.04ZASK162B1 G---C-AA-A---C-A---------A------------T--A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAGACTGCTG-CACAGAAGTTGCTGAC 8912
A2.CD.97.97CDKTB48 G--GC-GAGA---C-A---A------A-----------T--A-.........--A......G--........................--------C..............................AGAAGATGCTGACACAGAAG-TGCTG-................ 8808
A2.CM.01.01CM_1445MV G---C-GAGA---AGA--------A---T-------T-T--A-.........--A......G--........................--------C..............................AGAAGCTGCTGACACAGAAG-TGCTG-................ 8664
A2.CY.94.94CY017_41 G---CGGAGA---AGA-------------------------A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 8858
B.AR.04.04AR143170 -------------A-A-----------------------T-A-.........--A......G--........................---------...................-C--T-.........................-T-----................ 8609
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------A-----------AAA---------------.........---......G--........................---............................................................................... 8603
B.BO.09.DEMB09BO001 -------------A-----------A--T------------ATAAGAACT..G--......G--........................---------...................----A-.........................-T-----................ 8790
B.BR.06.06BR1119 --------G----A-----------AA--------------A-.........--A......G--........................---------...................------.........................-T-----................ 8870
B.CA.07.502_1191_03 G-----------T--A---AA-------A-G-------T----.........-GA......G--CGCTGACATCGAGAATTATAC...---------...................----A-.........................-T-----................ 8901
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -------------A------------G-TT----C---T--A-.........--A......G--........................---------...................--G-G-.........................-T-----................ 8658
B.CN.10.DEMB10CN002 -------------A-------C---------------------.........-GA......G--........................--------C...................T-----.........................-T-----................ 8818
B.CO.01.PCM001 C-----C--------A---A------------------T----.........--A......G--........................--------C...................-A----.........................-TG----................ 8616
B.CU.99.Cu19 ---C---------A-----------AAA-------------A-.........--A......G--........................---------...................----TG.........................-TT----................ 9000
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------------T--A---------AA---------C-TT-A-.........--A......G--TGCTGACAGCGAGACTACAAAGAC---------...................------.........................-T-A---................ 8748
B.DK.07.PMVL_011 ----G---G----------AA----------------------.........---......G--........................--------C...................------.........................-T-----................ 8866
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.ES.09.P2149_3 -------------A-----------AA----------------.........--A......G--........................--------C...................T-----.........................ATT----................ 8870
B.FR.08.DEMB08FR002 -------------AA--------------------------A-.........--A......G--........................---------...................T---T..........................-T-----................ 8868
B.GE.03.03GEMZ004 ------C------------------A-A-----------T---.........--A......G--........................---------...................----TG.........................-T-----................ 8634
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.05.DR6538 ----C--------AG-----------AA----------TT-A-.........--A......G--........................---------...................----T-.........................-C-----................ 9469
B.KR.07.07KYY4 -------------A-----------AAA-------------A-.........---......G--........................---------...................------.........................-T-----................ 9104
B.NL.00.671_00T36 -------------A-----------A-A-------------A-.........---......---........................--------C...................--GAG-ACTACAAGAAATGCTGACACCGAGC-T-----................ 9013
B.PE.07.502_2649_wg8 -------------A----T------AAA-----T----T----.........--A......G--........................---------...................T-----.........................-T-----................ 8875
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------C--TA-----AA--------------------A-.........---......---........................--A-----C...................--C---.........................-T-----................ 8631
B.RU.11.11RU21n -----A-------------------AA-----------TT-A-.........--A......G--........................---------...................----A-.........................-T-----................ 8961
B.TH.07.AA040a_WG11 G--C--C------AG----------A---------------AT.........--A......---........................--------C...................----T-.........................-T-----................ 8769
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 G------------AGA-----------A-------------A-.........---......--Y........................--------Y...................------.........................-T-----................ 9409
B.UA.01.01UAKV167 -------------A-----------A-A-------------A-.........--A......G--........................--------C...................------.........................-T-----................ 8691
B.US.11.ES38 -------A-C-----A-------------------------A-.........---......---........................--------C...................T-----.........................-T-----................ 9400
B.UY.02.02UY_TSU1290 C----A------T--A--------AAAA--------C--T-A-.........--A......G--........................---------...................----T-.........................-T-----................ 8685
B.VE.10.DEMB10VE001 ---C--C------A-A---AA----AAA---------------.........--A......G--........................---------...................T---A-.........................-T-----................ 8820
B.YE.02.02YE507 ---------------A---A-----------------------.........---......G--........................---------...................----A-.........................-T-----................ 8667
C.AR.01.ARG4006 ----CGCAGA---A-------C-----A-----------T-A-.........--A......G--........................--------CAGAAGGGACTTTCCGCT........................................................ 8655
C.BR.07.DEMC07BR003 ----CGCAGA---A-------C-----A-------------A-.........--A......G--........................--------CAGAAGGGACTTCCCGCT........................................................ 8883
C.BW.00.00BW07621 ----CGCAGA-----------C-----A--------A--T-A-.........--A......G--........................--------CAGAAGGGACTTTCCGCT........................................................ 8793
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 ----CRCAGA---AK------C---T-A----------T--A-.........--R......G--........................--------CAGAAGGGACTTTCTGCTGA-ACAGA................................................ 8853
C.ET.02.02ET_288 ----CACAGA---C-------C-----A-----------T-A-.........--A......G--TGATGACACAGAAGGGACTTTT.C--------CAGAAGGGACTTTCTGTT........................................................ 8689
C.GE.03.03GEMZ033 ----CGCAGA---C-------C-----A----------TT-A-.........--A......G--........................--------CAGAAGGGACTTTCCGCT........................................................ 8668
C.IL.98.98IS002 ----CGCAGA---A-------C---T-A-----------T-A-.........--A......G--........................--------CAGAAGGGACTTTCCGCT........................................................ 8789
C.IN.03.D24 ----CGCAGA---C-------C---ACA----------TT-A-.........--A......G--TGCTGACACTGAAGGGACTTT..C--------CAGAAGGGACTTTCCGCT........................................................ 9548
C.KE.00.KER2010 ----CACAGA---C-------C----AA-----------T-A-.........--A......G-T........................--------CAGAAGGGACTTTTTGCC........................................................ 8650
C.MM.99.mIDU101_3 ----C-CAGA---AG------C-----A----------TT-A-.........--A......G--........................--------CAGA..........................................GGGAC-TTCCGCGG.............. 8820
C.MW.93.93MW_965 ----CGCAGA---C-------C----AA----------T--A-.........--A......G--........................--------CAGAAGGGACTTGCCGCT........................................................ 8636
C.SN.90.90SE_364 ----CACAGA---A-------C-----A----------TT-A-.........--A......G--........................--------CAGAAGGGACTTTCCGCT........................................................ 8585
C.SO.89.89SM_145 ----CGCAGA--T--------C-----A-----------T-A-.........--A......---........................--------CAGAAGGGACTTTCCGCT........................................................ 8687
C.TZ.02.CO178 ----CGCAGA---A-------C-------------------A-.........--A......G--.......................................................................................................... 8637
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 8337
C.UY.01.TRA3011 G---CA-AGA---A-------C-----------------T-A-.........--A......G--TGCTGATACAGAAGTACAAAGA.C--------CAGAAGGGACTTTCCACT........................................................ 8661
C.YE.02.02YE511 ---GCACAGA-----------C-----A----------TT-A-.........--A......G--........................--------CAGAAGGGACTTTCCGCT........................................................ 8689
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ----CGCAGA---C-------C-----A-----------T-A-.........--A......G--........................--------CAGGAGGGACTTTCCGCCT....................................................... 8818
C.ZM.02.02ZM108 ----CGCAGA---A-------C-----A-----------T-A-.........--A......G--........................--------CAGAAGGGACTTTCCGCT........................................................ 9501
D.CD.83.ELI -------G-G---AA----------A------------T--A-.........--A......---........................--A-----CCGAGCT............................................-T-----................ 8972
D.CM.10.DEMD10CM009 -------G-A--TAA----A--C--AA------A----T---T.........--A......G--........................--------CCTTCTGTGAAGACTGCTGA-ACCGAGCT......................-T-----................ 8805
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 G----A-G-A---AA----AAGAT--------------T--A-.........--A......G--........................--------C.TGATGTACACACTGTGGA-ACTGATGT......................-A-----................ 8950
D.KR.04.04KBH8 -------G-A---AA-------AT--------------TT-A-.........--A......G--........................--------CTGAGTT............................................-T-----................ 9334
D.SN.90.SE365 -------G-A---AA----A--A---------------T--A-.........--A......G--........................--------CAGAAGT............................................----GAC................ 9434
D.TD.99.MN011 -------G-A---AAA---AA----AA-----------T---T.........--A......G--........................--------C..CGAGTAAAGACTGCTGA-ACCAAGCC......................-T-----................ 8643
D.TZ.01.A280 -------G-A---AA-------AGCT---------------A-.........--A......G--........................---------.......CGAGACTGCTGA-ACCGAGTTT.....................-------................ 8640
D.UG.08.p191859 G------G-A---AA----AA-AC-AA-----------T--AT.........--A......G--........................--------C..TGAGTTAAGACTGCTGA-ACC......................AAGCT-T-----................ 9479
D.YE.02.02YE516 -------G-A---AAA---A--A--AC-----------T---T.........--A......G--........................--------C..TGAGTGAAGACTGCTGA-ACCAAGTT......................-T-----................ 8627
D.ZA.90.R1 -------G-G---AA------------A-------------A-.........--A......G--........................--------CCGAGTT............................................-TG----................ 8790
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 G---C-GAGA---A-A---A-----AGA----------T--A-.........C-A......G--TGAGAC..................--------CA.......GAGATTGCTGA-ACAGAAGAATCTAA......................-................ 8731
F1.BR.07.07BR844 G---CGGAGG---A-A---A----AAAA--C--A----T--A-.........---GCTGAG---........................--------CA.......GAGAATGCTGA-ACAGAAGAATCTG........................................ 9251
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 G---CGAAGA---A-A---A-----AAAT-C---C----T-A-.........C-A......G--TGAGAC..................--------CA.......AAGATTGCTGATACAGAAGAATCT......................................... 8759
F1.FI.93.FIN9363 G---C-GA-A---A-A---A-----AGA----------T--A-.........CGA......G--TGAGAT..................--------CA.......GAGATTGCTGA-ACAGAAGAATCT........................-................ 8753
F1.FR.96.96FR_MP411 G------AGA---A-A---A-----AAA-----T----T--AT.........C-A......---........................--A-----CAGGACACAGAGATTGCTGA-ACAGAAG.............................................. 8614
F1.RO.96.BCI_R07 G------A-A--T-AA---A-----AGA----------T--A-.........C-A......G--TAAGAC..................CT------CA.......GAGATTGCTGA-ATAGAAGATTAGAGATTGCTGACATAGAAGATTCTA-................ 9548
F1.RU.08.D88_845 G---C-GAGA---C-C---A-----AA---C--A----T--A-.........---......G--TAAGTTGTTGACACAGAAAT....C-------CA.......GAGATTGCTGA-WCAGAAGAATYTA........................................ 8984
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----A-GAGA---A-A---AA----AAA----------T--A-.........--A......G--TGAGAA.................C--------CA.......GAAACTGCTGA-AC-AAGA.......................-T---A-................ 8775
F2.CM.97.CM53657 ----CGGAGA---AGA---A-----A---------------A-.........--A......G--TGAGAAAC................------T-C............................................AGAAGA-T---A-................ 8612
G.BE.96.DRCBL G---CGGAGA---T-A-------------------------A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-.....CAAGGGGACTT 9406
G.CM.10.DEMG10CM008 ---TCGGAGG---A-A---------AAA----------T--A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 8813
G.CN.08.GX_2084_08 ----AGAAGA---CGA--------A-------------T--AT.........---......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-...CATTGCTGATACA 8701
G.CU.99.Cu74 ----CGGAGA---T-A--------------------T-T--AT.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 9075
G.ES.09.X2634_2 G---CGGAGA---T-A----------------------T--AT.........--A......G--........................--------C.................................AGCTGCTGACGCAGAAG-TGCTG-................ 8948
G.GH.03.03GH175G ----CGGAGA--TC-T-------------------------A-.........---......---........................--------C.............................................AGAAGGTG-TG-.....CTGCTGACACA 9513
G.KE.93.HH8793_12_1 ----CGGAGA---C-A----------------------T--AT.........---......---........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 8832
G.NG.09.09NG_SC62 ----CGGAGA---A-A--------------------T----A-.........---......---........................--A-----C.............................................AGAAG-TGCTG-............CACA 8627
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B.FR.83.HXB2 AGCATTTCATCACGTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTC.........AAG......AAC........................TGCTGACAT...................CGAGCT.........................TGCTACA................ 9433
Nef __A__F__H__H__V__A__R__E__L__H__P__E__Y__F__.__.__.__K__.__.__N__.__.__.__.__.__.__.__.__C__*_
G.PT.x.PT3306 G---CGGAGA---A-A--------------------C-T--A-.........--A......G--........................--------C.................................AGCTGCTGACACTGATG-TG-TG-................ 9459
G.SE.93.SE6165_G6165 ----CGGAGA---A-A-------------------------A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 8874
H.BE.93.VI991 ----C-GAGA---AGA---AA-----------------T--A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-............CACA 8839
H.BE.93.VI997 ---C--CACA---ACA---------AAA----------T--A-.........--A......G--........................------T-C.............................................AGAAGATTCTG-................ 8750
H.CF.90.056 ------GACA---T---------TAAA----------...-A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAGAT--GA-................ 8752
H.GB.00.00GBAC4001 -------AGA---AGA---A------AA----------T--A-.........--A......G--........................--------C....................................TGCTGACACAGAAG-TGCTG-................ 8953
J.CD.97.J_97DC_KTB147 G---CGGAGA--TA------------------------TT-A-AAAAACTGCTGACAA...G--........................--------A.............................................AGAAG-TTCTA-................ 8609
J.CM.04.04CMU11421 ----CGRAGA---R-A----------------------TT-A-.........--A......G--........................--------A.....................................GGAAGWACAAAGACTGCTG-................ 8975
J.SE.93.SE9280_7887 ----CGGAGA---A-A----------------------TT-A-.........--A......G--........................--------A.............................................AGAAG-TTCTAG................ 8730
J.SE.94.SE9173_7022 ----CGGAGA---A-A-----------A----------TT-A-.........--A......G--........................--------A.............................................AGAAG-TTCTAG................ 8740
K.CD.97.97ZR_EQTB11 G---CGAA-A--T--A---------A---------------A-.........--A......G--........................------............................................................................ 8600
K.CM.96.96CM_MP535 ----CGAAGA-----A--------------------C----A-.........--A......G--........................------............................................................................ 8604
01_AE.AF.07.569M ----CGAA-A---A-A--------A--------A-------AT.........--A......G--........................--------A.............................................AGAAG-TTCTA-................ 8698
01_AE.CN.09.1119 ----CGAA-A---A-A--------A----G---T-------AT.........--A......G--........................--------A.............................................AGAAG-TTCTA-................ 8675
01_AE.HK.04.HK001 ----CGAA-A---C-A--------A--------A----T--AT.........--A......G--........................--------A.............................................AGAAG-TTCTA-................ 8814
01_AE.JP.x.DR0492 ----CGAAGA---A-A--------AAA---C--A----T--AT.........--A......G--........................--------A.............................................AGAAG-TTCTA-................ 9470
01_AE.TH.04.BKM ----CGAAGA---A-A--------AA----C--A----T--AT.........--A......---........................--------..............................................AGAAG-TTCTA-................ 9434
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ----CG-A-A---A-A--------A--------A----T--AT.........--A......G--........................--------A.............................................AGAAG-TTCTA-................ 8883
01_AE.TH.90.CM240 ----CGAA-A-----A--------A-A------A-------AT.........--A......G--........................--------A.............................................GGAAG-TTCTA................. 8999
01_AE.VN.98.98VNND15 ----CGAA-A---A-A--------A--------A--T----AT.........--A......G--........................--------A.............................................AGAAG-TTCTA-................ 8723
02_AG.CM.08.DE00208CM001 G------G-G-----A--TAA-AG---------------T-A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-..............CA 8904
02_AG.ES.06.P1261 G---ACAAGA---A-A--T--------A----------T--A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAA-TGCTG-................ 8891
02_AG.FR.91.DJ263 G---CGCACA---AGA--T----------------------A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 8828
02_AG.GH.03.03GH181AG G------AGA---C-A--TA----AAA---C-------T--A-.........--A......G--........................--T-----CAGAACTGCTGACGGGGACTTTC.......................AGA.G-TGCTG-................ 9521
02_AG.LR.x.POC44951 G-----CA-A---AGA--T-A-----------------T--A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 9433
02_AG.NG.x.IBNG G-----CAGA---ACA--TA---------------------A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 8959
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 G-----CAGA---ACA--T----------------------A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 8667
02_AG.US.06.502_2696_FL01 G-----GACA---AGA--T-------------------T--A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 8641
02_AG.UZ.02.02UZ0683 G------A-A--T--A--T-------------------TT-A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 8643
03_AB.RU.97.KAL153_2 G--TC-AACA---AGA----------------------T--A-.........--A......G--........................--------C.......AGACTGCTGACAT--AG-.........................----GAC................ 8610
04_cpx.CY.94.94CY032_3 G----ACA-G-----A----------------------TT-A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 8844
05_DF.BE.x.VI1310 G-----AAGA---A-A---A-----AGA-----A----T--A-.........C-A......G--TGAGACTGCTGACACAGAAAC...--------C............................AGGAAGTGCTGACACAGAAGCT-T-----................ 8879
06_cpx.AU.96.BFP90 ----AGGAGA---A-A---A-----AAA----------TT-A-.........--A......G--........................--------A.................................GGCTGCTGACAAAGAAG-TTCTA-................ 9489
07_BC.CN.98.98CN009 ----CACAGA---AG------C--A--A----------TT-A-.........--A......G--........................--------CAGAAGGGACTTTCCGCG........................................................ 8780
08_BC.CN.06.nx2 ----CACAGA---TG------C-----A--A-------T--AT.........-G-...AAC...........................------T-CAGAAGGGACTTTCCGCC........................................................ 9414
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----C-GA-A--YA-A---A-----AAA----------T--A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-T---GC................ 8604
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----CACA-A---A-A-----C-----A-----------T-A-.........--A......G-T........................--------CAGA...................................................................... 8778
11_cpx.CM.95.95CM_1816 C---CGAAGA---A-A--------------------C-T--A-AAAGAC...T-A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 8846
12_BF.AR.99.ARMA159 G--GC-AAGA---T-A---A-----AAA-----A----GG-AT.........--A......G--TGAGAC..................--------CA.......GAGACTGCTGA-ACA......................GAAGAAT---A................. 9418
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----CGAA-A---A-A----------------------T--A-.........--A......G--........................--------A.............................................GAGAT-TTACAT................ 8857
14_BG.ES.05.X1870 ----CGGAGA---A-A-------------G------T-T--A-.........---......G--........................--------C.................................AGCTGCTGACACAGAAG-TGCTG-................ 8950
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----CGAA-A---A-A--------A--------T-------AT.........--A......G--........................--------A.............................................AGAAG-TTCTA-................ 8807
16_A2D.KR.97.97KR004 T---C-GGTA---AAA----------------------T--A-.........--A......G--........................--------C..............................AGAAGCTGCTGACACAGAAG-TGCTG-................ 8864
17_BF.AR.99.ARMA038 G------AGA-----A---A-----AGA-----A----T--A-.........C-A......---TGAGAC..................--------CA.......GAGATTGCTGA-ACAGAAGAATCT........................-................ 8635
18_cpx.CU.99.CU76 G---CGGAGA---A-A--AA----A-AA----------T--A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 8761
19_cpx.CU.99.CU7 -------G-R---AA----A--ATAAA---C--A----T--A-.........--A......G--........................--------C............................................CAAGTT-T-----................ 8498
20_BG.CU.99.Cu103 ----CGGAGA---T-A----------------------T--A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 8878
21_A2D.KE.99.KER2003 G---C-GA-A---AGA----A----AA-----------T--A-.........--A......G-T........................--------CAGAAGCCCAAAGCTGCTGA-ACTGAGTT......................GT-----................ 8650
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 ----CGGAGA---A-A----------G---------C-T--A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 8887
24_BG.ES.08.X2456_2 G---CGGAGA---A-A--------------------C-T--A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG---G---................ 8922
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----CGGA-G---ACA-----C-------------------A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 9444
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----C-AAGA--T--A---------AAA----------T--A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 9455
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------A-------------------------T-A-AAAGACT..--A......G--........................---------...................----A-.........................-T--G--................ 8853
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---G---------A------------------------TT---.........--A......G--........................---------...................----T-.........................-T-----................ 8893
31_BC.BR.04.04BR142 ----CGCAGA---A-------C-----A----------TT-A-.........--A......G--........................--------CAGAAGGGACTTTCCGCT........................................................ 8956
32_06A1.EE.01.EE0369 G---CGGAGA---A-A---A-----AA-----------TT-A-.........--A......G--........................--------A.............................................AGAAG-TTCTA-................ 9058
33_01B.ID.07.JKT189_C ----CGAAGA---A-A--------A-AA-----T-------AT.........--A......G--........................--------A.............................................AGAAG-TTCTAG................ 8739
34_01B.TH.99.OUR2478P ----CGAA-A---A-A--------A-------------T--AT.........--A......G--........................--------A.............................................AGAAG-TTCTA-................ 8586
35_AD.AF.07.169H G------ACA---AAA----------------------T--A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 8632
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 G---C-GAGA---A-A---A-----AGA----------T--A-.........C-A......G--TGAGACTGCTGCCACGAGAAC...--------CA.......GAGATTGCTGA-ACAGAAGAATCTA.......................-................ 8864
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------C----------------------------------A-.........---......G--........................--------C...................T-----.........................-T-----................ 8910
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------T--------C--------C-------T-CA-.........---......---........................---------...................T-----.........................-C-----................ 8948
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------AC---A---------------A-.........--A......G--........................--------C...................-A--T-.........................-T-----................ 8895
43_02G.SA.03.J11223 ----CGGAGA--T--A--------A-----C--A-------AT.........---......G--........................-------GC....................................TGCTGACACAGAAG-TGCTG-............CACA 8973
44_BF.CL.00.CH80 G---C-GAGA---A-A---A-----AGATT--------T--A-.........C-A...GATG--TGAGGC..................C-------CA.......GAGATTGCTGA-A.................................................... 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----CAAAGA---T-----A-----AAA----------T--A-.........--A......G--........................--------C.............................................AGAAG-TGCTG-................ 9394
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------C---AGA--------------------C-T--A-.........---......---TGTTGCATCGAGCTGAAC......---------T.............................................GAGC-TTCTAC................ 8826
47_BF.ES.08.P1942 -----C-A-G-----A-----------A-----------T-A-.........---......G--........................---------...................------.........................-T-----................ 8850
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----CGAAGA---A-A-------------G---A-------AT.........--A......G--........................-------GA.............................................AGGAG-TTCTA-................ 8661
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----C---G----A-----AA----AA---------T----A-.........---......G--........................---------............................................CGAGAT-T-----................ 8636
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----CGAACA---ACA--------A-----C--A--A-T--AT.........--A......G--........................--------A.............................................AGAAG-TTCTA-................ 8755
53_01B.MY.11.11FIR164 ----CGAAGA---A-A--------A-----C--A-------AT.........--A......G--........................--------A.............................................AGAAG-TTCTA-................ 8769
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----CGAACA-----A--------AA----C--A--A-----T.........--A......G--........................--------A.............................................AGAAG-TTCTA-................ 8879
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----AGAA-A---AGA-----------------A----T--AT.........--A......G--........................--------A.............................................AGAAG-TTCTA-................ 8760
O.BE.87.ANT70 --GCAACACC--T--T--TATGATAACT--C--A---CT----CAG......---......G--TAAAAA.................C-------C-.....................................................................GAAG 9523
O.CM.91.MVP5180 --GC--AACA--TA-A----TGC-AAA---C--A---CT----CCC......---....................................-A-............................................................................ 9526
O.CM.98.98CMA104 --GCC-CACC--T--T--TAAGATAACA--C--A---CT----CCC......---......G--TGAACC..................------TC-..........................................AAAGGGAC-TTCC...........AGCAAAG 9042
O.FR.92.VAU ---CAACACC--T--A--T-T-ATAACT--C--A---CT----TCC......--A......G--TAAAAC..................--TCA---G.....................................................................GAAG 9094
O.SN.99.99SE_MP1299 --GCAGCACC--T--T--TATG-TAACCA-C--A---CT---TAAC......---......G--TAAAAC..................-------C-.....................................................................GAAG 9584
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
O.US.97.97US08692A G-GCAACACC--T--T--TAAGATAACC--C--A----T----CCC......---......G--TAAAAC..................---------.....................................................................GAAG 9006
N.CM.02.DJO0131 G---AGAAGA---A-A--AA----------------C-TT-A-.........---......---........................--------A.............................................GGGAC-TTAC........TA........ 8907
N.CM.04.04CM_1015_04 G---AGAAGA---A-A--AA----------------C-T--A-.........---......---........................--------A.............................................GGGAC-TTAC........TGCTGACAAG 8884
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 ----AGAAGA--T--A--AA------------------TT-A-.........---......---........................--------A.............................................GGGAC-TTAC........TGCTGACAAG 9030
N.CM.97.YBF106 G---AGAAGA-----A--AAA---------------C-T--A-.........---......---........................--------A.............................................GGGAC-TTA................... 8962
N.FR.11.N1_FR_2011 ----AGAAGA--T--A--AAA-----------------TT---.........---......G--........................--------A.............................................GAGAC-TTAC........TGCTGACAAG 8809
P.CM.06.U14788 T-G-AGAG-A--T--T---TT-C-AAA---C-----ACTG--TATT......--A......G--TAAAT...................-------GC......................................................................... 9034
P.FR.09.RBF168 G-G-GAAAGA--T--T---TT-C-AAA---C-----ACTG--TACT......--A......G--TAAAG...................-------GC......................................................................... 9554
CPZ.CD.06.BF1167 G--TAGAAGA---A-A---A-----AGA---------------.........--ATAAG..G--TGCTTCCGGCAACCACACAAGAAC---A---GA......................................................................... 9625
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 G--TC-CAGA--TC-A--AA-----AAA--------A--T-A-.........-GA......G--........................--ACC---G...........................CGGCGCATGCGCACTAAGAACTGCTGAT--................ 8983
CPZ.GA.88.GAB1 G--C--AAGA--TA-T---A----A-AA-------------A-.........--A......G--........................--ACTTT-GACTG.....................................................GCGCATGCGCACAAGA 9513
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----AGAAGA---A-A---A-----AGA---------------.........--ATAA...GGACTTCCGGGTGCCCTAGTACAAA.C--------G......................................................................... 9114
CPZ.US.85.US_Marilyn G--TCGGAGA---AGA--TAA------------A---------.........CG-......---........................--A--G-TG............................TAACCGCGCAGGCGCAATAAAACTGCTG-...............C 9489
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B.FR.83.HXB2 .............A.GGGACTTTCC..........G........CTGGGGACTTTCCA..........GGGAGGCGTGGCCT..............GGGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCCTGTACTGGGTCTCT. 9546
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 8667
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ............C-A----------..........A........-------------..........A------T----TT-..............------AGT-----------T-----------G--------------------C-C-----............. 8750
A1.ES.06.X2110 ............CT.----------................GCA--------------.........G------T----TT-..............------AGT-----------T-A---------G--....................................... 8774
A1.IT.02.60000 ............C-.----------...................GC------------.........G------T----TT-..............------AGT-----------T-A---------G----------------------C-----------------. 9609
A1.KE.06.06KECst_001 ............C-.----------..........-........-------------..........A------T----TT-..............------AGT-----------C-C................................................... 8762
A1.RU.11.11RU6950 ............C-.----------...................GC------------.........G------T----TT-..............------AGT-----------T-A---------G----------------------C-----------------. 9115
A1.RW.07.pR463F ............C-.----------..........-........--------------.........G------T----TT-..............------AGT-----------T-A---------G--------------------C-C--T--------------. 9568
A1.SE.95.SE8538 ............C-.----------..........-........--------------.........G------T----TT-..............------AGT-----------T-A---------G----------------------C--T--------------. 8758
A1.TZ.01.A341 ............C-.---------A..........-........--------------.........G------T----TT-..............------AGT-----------T-A---------G----------------------C-----------------. 8736
A1.UA.01.01UADN139 ............C-.----------...................GC------------.........G------T----TT-..............------AGT-----------T-A---------G--------------------C-C--A--------------. 8793
A1.UG.07.p191845 ............C-.---------T..........-........--------------.........G------T----TT-..............------AGT-----------T-A---------G----------------------C--T--------------. 9683
A1.ZA.04.04ZASK162B1 AGGGACTTTCTGCTG----------..........A........--------------.........G------T----TT-..............------AGT-----------C----------AG---------------C----C-C--T--------------. 9040
A2.CD.97.97CDKTB48 ............C-.----------...................AC-----------..........G------T----TGA..............------AGT-.---------T-A---------G---------------------GC-----------------C 8921
A2.CM.01.01CM_1445MV ............C-.----------...................AC-----------..........G-----------GGA..............------AGT-.---------T-A---------G----------------------C-----------------C 8777
A2.CY.94.94CY017_41 ............CG.----------..........-........-------------..........A------T----TG-..............------AGT-----------T-A---------G--------------------C-C--A--------------. 8972
B.AR.04.04AR143170 .............-.----------..........-........--------------..........------T-------..............---------.----------------------G---------------------C------------------. 8721
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 8603
B.BO.09.DEMB09BO001 .............-.----------..........-........-------------C..........------------A-..............----------------------A--T------G---------------------.------------------. 8902
B.BR.06.06BR1119 .............-.----------..........-........-------------..........G------T-------..............---------G----------------------G---------------C-----.--------TG......... 8974
B.CA.07.502_1191_03 .............-.----------..........-........--------------.........T--------C-----..............---------A----------------------G----------------------------------------. 9015
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 .............-.----------..........-........--------------..........------T-------..............--------------------------------G---------------------C-------T--......... 8763
B.CN.10.DEMB10CN002 .............-.----------..........-........--------------..........------T-------..............---------A----------------------G---------------------C------------------. 8931
B.CO.01.PCM001 .............-.----------..........-........--------------.........G-----------A--..............----------A---------------------G---------------------C------------------. 8730
B.CU.99.Cu19 .............-.----------..........A........--------------..........----------A-A-..............---------A------.......................................................... 9056
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .............-.----------..........-........-------------C..........-----------A--..............--------------------------------G--------------------------............... 8847
B.DK.07.PMVL_011 .............-.----------..........-........--------------................................................................................................................ 8892
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.ES.09.P2149_3 .............-.----------..........-........--------------.........G------T-------........................................................................................ 8911
B.FR.08.DEMB08FR002 .............-.----------..........-........--------------.........GAA---------GGAGGCGCGGCCT....---------C----------------------G---------------C------------------------. 8992
B.GE.03.03GEMZ004 .............-.----------..........-........----A---------.........G--------C-----..............--------------------------------G-------------------------------G--------. 8748
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.05.DR6538 .............-.----------..........-........--------------.........G--A-----------..............--------------------------------G----------------------------------------. 9583
B.KR.07.07KYY4 .............-.----------..........-........------------.................................................................................................................. 9128
B.NL.00.671_00T36 .............-.----------..........-........--------------..........------T-------..............------A--A---------T--A---------G----------------------------------------. 9126
B.PE.07.502_2649_wg8 .............-.----------..........-........--------------.........G--------------..............--------------------T-----------G---------------C-----.C-----------------. 8988
B.PY.03.03PY_PSP0115 .............-.----------..........-.........C------------.........G--------------..............---------A----------------------G---------------C-----.------------------. 8743
B.RU.11.11RU21n .............-.----------..........-........--------------.........G-----------A--..............--------------------------------G----------------------------------------. 9075
B.TH.07.AA040a_WG11 .............-.----------..........-........--------------..........--------C---A-..............---------G----------------GT-A--G---------------------.------------------. 8881
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 .............-.----------..........-........--.----------G..........--------C-----..............-----------R----G-R-A-----------G---------------------C------------------. 9521
B.UA.01.01UAKV167 .............-.----------..........-........--------------.........G------T-------..............---------A---------------------CG----------------------------------------. 8805
B.US.11.ES38 .............-.----------..........-........--------------.........G-----------A--..............--------------------------------G----------------------------------------. 9514
B.UY.02.02UY_TSU1290 .............-.----------..........-........--------------..........------T------G..............---------------------T----------G----------------------------------------. 8798
B.VE.10.DEMB10VE001 .............-.----------..........-........-------------..........A----------A-A-..............---------C------------A---------G---------------------.------------------. 8932
B.YE.02.02YE507 .............-.----------..........A........-------------G..........--------------..............--------------------------------G---------------C-----.------------------. 8779
C.AR.01.ARG4006 ...............----------..........A........------CG--C............CA--G--A----T--..............-------T-C---------TC-A---------G---------------------GC-----------------. 8765
C.BR.07.DEMC07BR003 ...............----------..........A........------CG--C............CA-----A----T--..............---------C---------.C-A---------G----------------------C-----------------. 8992
C.BW.00.00BW07621 ...............----------..........A........------CG--C............CA-----A----T--..............----------A---------C-----------G----------------------C-----------------. 8903
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 .............-.----------..........-........---R...................SRSAG-WG-G-YTS-..............SS---K---C----------C-----------G---G..................................... 8921
C.ET.02.02ET_288 ...............----------..........A........------CG--.............CCA-G---AGAA---..............----------.---------C-A---------G----------------------C-----------------. 8797
C.GE.03.03GEMZ033 ...............----------..........A........--A---G-G--............CCA-G--GAG--T--..............---------C----------T-----------G----------------------C-----------------. 8778
C.IL.98.98IS002 ...............----------..........A........------CG--.............CCA-G--A----T--..............----------.---------T-A---------G----------------------C--T--------------. 8897
C.IN.03.D24 ...............----------..........A........------CG--C............CA--G-------T--..............----------.---------T-A---------G----------------------C-----------------. 9657
C.KE.00.KER2010 ...............----------..........A........------CG--C............CA-----T----T--..............----------A--------TC-A---------G----------------------C-----------------. 8760
C.MM.99.mIDU101_3 ...............----------..........A........------CG--C............CA-----T----T--..............----------.--------TC-A---------G----------------------C-----------------. 8929
C.MW.93.93MW_965 ...............----------..........A........------CG--C............CA-----T----T--..............--------------------C-----------G----------------------C-----------------. 8746
C.SN.90.90SE_364 ...............----------..........A........------CG--C............CA-----T----T--..............--------------------C-----------G----------------------C--T--------------. 8695
C.SO.89.89SM_145 ...............----------..........A........------CG--C............CA-----T----T--..............----------A--------TC-A---------G----------------------C--T--------------. 8797
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 8637
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 8337
C.UY.01.TRA3011 ...............----------..........A........-C----CG--C............CA-----A-GA-T--..............---------CT---------C-A---------G---------------------GC-----------------. 8771
C.YE.02.02YE511 ...............----------..........T........------CG--C............CA-----T----T--..............------A--C----------C-----------G----------------------C-----------------. 8799
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ...............----------..........A........--A---CG--C............CA-----A-G--T--..............----------.--------TC-A---------G---------------A-----GC-----------------. 8927
C.ZM.02.02ZM108 ...............----------..........A........------CG--C............CA-----A----T--..............---------G.---------C-----------G----------------------C--T--------------. 9610
D.CD.83.ELI .............-.----------..........-........-------------..........A-----------A--..............--------------------T-A---------G----------------------------------------. 9085
D.CM.10.DEMD10CM009 .............-.----------..........-........-------------..........A----------C-G...............--------------------T-A---------G-------------------C--------------------. 8917
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 .............-.--------A-..........-........-----------G--.........GACT---T----TT-..............------AGT-----------T-A---------G----------------------C-----------------. 9064
D.KR.04.04KBH8 .............G.----------..........-........--------------.........GAA--------A---..............--------------------T--------A--G---------------------C------------------. 9448
D.SN.90.SE365 .............-.----------..........A........-------------..........A------T----TT-..............------AGT-----------T-A---------G---------------------C---------G--------. 9547
D.TD.99.MN011 .............-.----------..........A........--------------.........G------T-------..............--------------------C-A---------G-------------------C--------------------. 8757
D.TZ.01.A280 .............-.----------...................GCT----------..........G---------AA---..............-------G------------C-A---------G---------------------C------------------. 8752
D.UG.08.p191859 .............-.----------..........-........--------------...........A-------AA--G..............----------.---------T-A---------G----------------------------------------. 9590
D.YE.02.02YE516 .............-.----------..........-........--A-------G--..........G-----------A--..............--------TC----------C-A---------G-------------------C-----T--------------. 8740
D.ZA.90.R1 .............-.----------..........-........-------------..........A------T----T--..............----------T---------T-A---------G----------------------C-----------------. 8903
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 .............-.----------..........A........-------------..........A-A-G-CG--CCAGA..............--------------------TCA---------G---------------C------C-----------------. 8844
F1.BR.07.07BR844 .............-A----------..........-........-------------..........A-A-G-CG-GCCAGA..............----------.---------TTA---------G-------------------------------A......... 9356
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 .............-A----------..........A........-------------..........A-AAG-CG-GCCAGA..............---A---G------------TT----------G---------------C------C-----------------. 8873
F1.FI.93.FIN9363 .............-.----------..........A........-------------..........A-A-G-CG--CCAGA..............--------------------TCA---------G---------------C------C--T-----A--------. 8866
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 8614
F1.RO.96.BCI_R07 .............-.----------..........-........-------------..........A-A-G-CG--CCAGA..............------A--AA---------T-A---------G----------------------C--T--------------. 9661
F1.RU.08.D88_845 .............-.----------..........-........--------------.........GA-AG----GTC-AG..............T--GC--GACT---------TTC-.................................................. 9049
F2.CM.10.DEMF210CM007 .............-.----------..........A........AA----------T-.........GAA-GC-T-CCAGA...............---------C---------TT-A---.-----G----------------------C-----------------. 8887
F2.CM.97.CM53657 .............-.----------..........-........--------------.........GA--GC-TTCCAGA...............---------C----------T-A---------G-----C---------------GC-----------------. 8725
G.BE.96.DRCBL TAAGTTGCTGACA-.A---------..........-........-CC-----------.........G--------C-----..............---A---G------------T-A--------AG---------------C----C-C-----------------. 9533
G.CM.10.DEMG10CM008 ...........CA-G----------..........-........-CC----------..........GA----------T--..............---A---G------------T-A--------AG---------------C----C-C-----------------. 8929
G.CN.08.GX_2084_08 GATGTTGCTGACA-G----------..........-........-CT----------..........G--------C---A-..............---A----------------TT---------AG---------------C----C-C-----------------. 8828
G.CU.99.Cu74 ............C-A----------..........-........-CT------..................................................................................................................... 9098
G.ES.09.X2634_2 ..........CAAG.----------..........A........-CT----------..........G--------C-----..............---A---G--------.......................................................... 9007
G.GH.03.03GH175G GAAGTTGCTGACA-.----------..........-........-CT----------..........G--------C-----..............---A---G------------T-A--------AG---------------C----C-C--T--------------. 9639
G.KE.93.HH8793_12_1 ..........CAAG.----------..........-........-CT----------..........G--------C---A-..............---A------A---------T-A--------AG---------------C----C-C--------G--------. 8948
G.NG.09.09NG_SC62 AATGTTGCTGACA-.----------..........-........-CT----------..........G--------C---A-..............---A----------------T-C--T-----AG---------------C----C-C-----------------. 8753

148
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2013



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1 Genomes
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B.FR.83.HXB2 .............A.GGGACTTTCC..........G........CTGGGGACTTTCCA..........GGGAGGCGTGGCCT..............GGGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCCTGTACTGGGTCTCT. 9546
G.PT.x.PT3306 ..........CAAG.----------..........A........-CT----------..........G--------C-----..............---A---GT-----------T-A--------AG----------------------C--------.......... 9566
G.SE.93.SE6165_G6165 ..........CAAG.----------..........A........-CT----------..........G--------C-----..............---A--AGT-----------T-A--------AG---------------C----C-C-----------------. 8990
H.BE.93.VI991 GAAGATTCTATAC-.----------...................GCT---------T..........G------T----T--..............----------A---------T-A---------G----------------------C--T--------------. 8964
H.BE.93.VI997 ............C-.----------...................GCT----------..........G--------C--T--..............-------GA-T---------TTA---------G--------------------C-C--T-----G--------. 8863
H.CF.90.056 .............-.----------...................GCT----------..........G----------AT--..............-------GA-----------C-A---------G----------------------C--T--------------. 8864
H.GB.00.00GBAC4001 ............C-.C---AGA--T..........-ACAGAGACG-T----------...........-C-G--T----T--..............-------GT-----------T-A---------G----------------------C-----------------. 9074
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ............AG.----------..........-........-------------..........A------T---C-T-..............-------GT-----------T-A----G-A--G-------A-------C------C--T--------------. 8723
J.CM.04.04CMU11421 ..........CAAC.----------..........-........--------------.........G------T-------..............------RGT-----------T----------AG---------------C------C--................ 9077
J.SE.93.SE9280_7887 ............CG.----------..........-........--------------.........G------A-------..............-------GT-----------T-A---------G----------------------C--T--------------. 8845
J.SE.94.SE9173_7022 ............CG.----------..........-........--------------.........G------T-------..............-------GT-----------T-A---------G----------------------C--T--------------. 8855
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
01_AE.AF.07.569M ............CT.A----.----..........-........--------------.........G------T------G..............------AGT-----------T-A................................................... 8762
01_AE.CN.09.1119 ............CT.AA---.----..........-........--------------.........G------T-----TG..............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C-----GC-----------------. 8789
01_AE.HK.04.HK001 ............CT.A----.----..........-........--------------.........G------T------G..............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C-----GC--T--------------. 8928
01_AE.JP.x.DR0492 ............CT.-----.----..........-........--------------.........G------T------G..............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T--------------. 9584
01_AE.TH.04.BKM ............CT.A----.----..........-........--------------.........G------T------G..............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T--------------. 9548
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ............CT.A----.----..........-........--------------.........G------T----T-G..............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T-----GT-------. 8997
01_AE.TH.90.CM240 ............CT.A-A--.----..........-........--------------.........G------T------G..............------AGT--------A--T-A---------G-------A-------C------C--T--------------. 9113
01_AE.VN.98.98VNND15 ............CT.A----.----..........-........--------------.........G------T------G..............---T--AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T--------------. 8837
02_AG.CM.08.DE00208CM001 AGGGACTTTCCGCTA----------..........-........--------------.........AA-----T----TT-..............---A--AGT-----------T-A---------G---T-----------C----C-C-----------------. 9032
02_AG.ES.06.P1261 .............CA----------.................AT--A----------..........G------T----TTG..............---A--AGTC----------T-A---------TG........................................ 8967
02_AG.FR.91.DJ263 ............C-A----------..................A-------------..........G------T----TT-..............---A--AGT----------TT-A--------AG---------------C----C-C-----------------. 8943
02_AG.GH.03.03GH181AG ............C-A----------..................A-------------GC........G------T----TG-..............---A--AGT-----------T-A--------AG--------------------C-C-----------------. 9638
02_AG.LR.x.POC44951 .............CA----------..................A-CA----------..........A------T----TT-..............---A--AGT-----------T-A---------G---------------C----C-C-----------------. 9547
02_AG.NG.x.IBNG .............CA----------..................A-------------..........G------T----TT-..............---A--AGT-----------T-A--------C-G-------------------C-C-----------------. 9073
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ............C-A----------.................G.--------------.........G--...........-..............---A--AGT-----------T-A---------G--------------------C-C-----------------. 8772
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .............CA----------.................G.-------------G.........G------T----TT-..............---A--AGT-----------T-A................................................... 8706
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ............C-A----------..................A-------------..........G------T----TT-..............---A--AGT-----------T-A---------G--------------------C-C-----------------. 8758
03_AB.RU.97.KAL153_2 .............-.----------...................GC------------.........G------T----TT-..............------AGT-----------T-A---------G----------------------C-----------------. 8723
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ..........CAA-.----------..........-........-CC-----------.........G--------C-----..............---A---GT-----------T-A---------G-------A-------C----C-C-----------------. 8961
05_DF.BE.x.VI1310 .............-.----------..........-........-------------..........G-----------A--..............--------------------TGA---------G----------------------C--T--------------. 8992
06_cpx.AU.96.BFP90 ............TG.----------..........-........-------------..........A------T-------..............-------G------------T-A---------G-------A-------C----C-C--T--------------. 9603
07_BC.CN.98.98CN009 ...............----------..........A........------CG--C............TA-----T----T--..............----------.--------TC-A---------G----------------------C-----------------. 8889
08_BC.CN.06.nx2 ................---G-----..........A........-CA---CG--C............C------T----T--..............-C----T--A.--------TC-A---------G---------------------GC--------C--------. 9522
09_cpx.GH.96.96GH2911 ............AG.----------..........-........AA------------.........G------T-------..............-------GT-----------T-A---------G---------------C------C--T--------------. 8719
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .............-.----------..........-........-----ACT--C-A-TGGGCGTTCCA-----A----T--..............----A-A---.---------T-A---------G------------------C---------------------. 8900
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ............C-.----------..........-........Y-------------.........G------T-------..............-------GT-----------T-A---------G---------------C----C-C--T--------------. 8961
12_BF.AR.99.ARMA159 .............-.----------..........-........-------------..........A-A-G-CG-GCCAGA..............-----T--------------TCA---------G---------------C------C-----------------. 9531
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................--..........-........T------------..........A---C--T-------..............---------------A----T-A----A.............................................. 8916
14_BG.ES.05.X1870 ...........CA-G----------..........-........-CT----------..........G--------C-----..............---A---GT-----------C-A--T-----AG-G....................................... 9028
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ............CT.-------C-G...................--------------.........G------T------G..............------AGT------A----T-A---------G-------A-------C-----GC-----------------. 8921
16_A2D.KR.97.97KR004 ............C-.----------..........A........-C---------............TA--G-AG---T-AA..............------AGT-----------T.A---------G--------------------C-C--T--------------. 8975
17_BF.AR.99.ARMA038 .............-.----------..........A........-------------..........G---G-CG-GCCAGA..............--------A-----------TCA---------G---------------C------C-----------------. 8748
18_cpx.CU.99.CU76 ............C-.----------..........-........-CC-----------.........G--------C-----..............-------GT-----------T-A---------G-------A-------C----C-C--T--------------. 8876
19_cpx.CU.99.CU7 .............-.----------..........-CG.................................................................................................................................... 8512
20_BG.CU.99.Cu103 ..........CAAG.----------..........-........-CT----------..........G---------AA---..............---A---G-G---A............................................................ 8935
21_A2D.KE.99.KER2003 .............-.----------..........A........------CT--C............C-----------A-G..............--------A-T---------T-A---------G----------------------C--T--------------. 8761
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 ..........CAAG.----------..........-........-CT----------..........G---------TA---..............---A---G--------.---T-A--------AG-G....................................... 8964
24_BG.ES.08.X2456_2 ...........................................................................................................A--............................................................ 8925
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ............C-.----------..........-........-CT-----------.........G------T----TT-..............------AGT-----------T-A---------G--------------------C-C-----------------. 9559
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ..........CAA-.A---------..........-........-CC-----------.........A--------C-----..............-------GT-------------A---------G-------A-------C----C-C-----------------. 9572
28_BF.BR.99.BREPM12609 .............-.----------..........-........-------T-----G.........G--AG-A................................................................................................ 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 .............-.----------..........-........--------------............-G--T----T--..............--------------------------------G--------------T.......................... 8979
31_BC.BR.04.04BR142 ...............----------..........A........------CG--C............CA----A.----T--..............---------C-----A----C-A------A--G----------A--------------.-----AA........ 9057
32_06A1.EE.01.EE0369 ............C..----------..........-........--------------.........G------T-------..............-------G--------------A----G----G-------A-------C----C-C--T--------------. 9172
33_01B.ID.07.JKT189_C ............CT.--A-------..........-........--------------.........G------T------G..............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C-----GC--T--------------. 8854
34_01B.TH.99.OUR2478P ............CT.A----.----..........-........--------------.........G------T------G..............------AGT-----------T-A................................................... 8650
35_AD.AF.07.169H ............C-.----------.................GCTAA-----------.........G------T----TT-..............------AGT-----------T-A................................................... 8698
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .............-.----------...................GCT---G------..........A-A-G-CG-GTCA-A..............-----T--------------TCA--T---TC-.......................................... 8935
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .............-.----------..........-........--------------.........G-----------A--..............-----------------------------A--G-------------------------------G--------. 9024
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .............-.----------..........-........-------------..........A-A---------TG-..............------A--A----------------------G---------------------.................... 9042
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .............-.----------..........-........--......................--------------..............---------A----------------------G---------------------C------------------. 8996
43_02G.SA.03.J11223 GATGTTGTTGACA-A----------..........-........-CT----------..........G--------C---A-..............---A----------------T-A--------AG---------------C----C-C--................ 9085
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ............C-A----------...................AC-----------..........G------T----TT-..............------AGT-----------A-A---------G----------------------------------------. 9508
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ............A-.----------..........-........-------------..........G--------C--T--..............---------A----------------------G----------------------------------------. 8940
47_BF.ES.08.P1942 .............-.----------..........A........-------------G.........A------T-------..............---------A----------------------TGC....................................... 8926
48_01B.MY.07.07MYKT021 ............CT.AAA-ACA---..........-........--------------.........T------T-G----G..............------AGT-----------T-----------G-------A-------C------C--T--------------. 8776
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .............-.----------..........A........--------------.........G------T---A--G..............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T--------------. 8750
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ............CT.A----.----..........-........--------------.........G------T------G..............------AGT-----------T-----------G-------A-------C------C--T--------------. 8869
53_01B.MY.11.11FIR164 ............AT.AA---.----..........-........--------------.........G------T------G..............------AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T--------------. 8883
54_01B.MY.09.09MYSB023 ............CT.----------..........-........--------------.........G------T------G..............------ART-----------T-A---------G-------A-------C--Y---C--T--K-----------. 8994
55_01B.CN.10.HNCS102056 ............CT.A----.----..........-........--------------.........G------T------G..............------AGTG.---------T-A---------G-------A-------C------C--T--------------. 8873
O.BE.87.ANT70 ATTGCTGACACTGT.--A-------AGCAAAGACT-CTGACACTGC------------...........-TG--A-G-A-AG..............---GC--TTC----------T-A--------AG---------------C-----C---T-----C-------G. 9666
O.CM.91.MVP5180 ....CTGACACTGC.----------.....AGACT-CTGACACTGC------------.........GC-TG--A-G-ATAA..............---GC--TTC----------T-A---------G---------------------CC--T-----C------TA. 9662
O.CM.98.98CMA104 ACTGCTGACACTGC.-A-G....A-AGCGAAGACT-CTGACACTGC------------.........GCATG--A-G-ATA...............---GC--T-C----------T-A---------G---------------C-----C---T-----C-------G. 9182
O.FR.92.VAU ACTGCTGACGCTAC.----------AGCAAAGACT-CTGACACTGC------------.........GC-TG--A-G-A-A...............---GC--TTC----------T-A--------AG---------------------C---T-----C-------G. 9238
O.SN.99.99SE_MP1299 ATTGCTGACACTGC.----------AGCAGAGACT-CTGACACGGC------------.........GT-TG--A-G-A-A...............---GC--TTC----------T-A---------G---------------C----ACC--T-----C-------G. 9728
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
O.US.97.97US08692A GTTGCTGACACTGT.----------AACAAAGACT-CTGACATTGC------------.........GC-TG--A-G-A-AA..............---GC--TTC----------T-A--------AG---------------C-----C---T-----C----..... 9147
N.CM.02.DJO0131 ...........ATG.----------..........-........-CA----------..........A---................................................................................................... 8938
N.CM.04.04CM_1015_04 GGACTTTACACATG.----------..........-........TCA----------..........A---................................................................................................... 8926
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 GGACTTTATACTTG.----------..........-........-CA----------..........A------T----TTG........................----------TT---------.G-------A-------C----C-C--T--------------. 9145
N.CM.97.YBF106 ..........CACG.----------..........-........-CA---G------..........A--A---T----T-G........................----------TT---------.G-------A-------C--....................... 9045
N.FR.11.N1_FR_2011 GGACTTTATGCTTG.----------..........-........-CA----------..........A------T----T-G........................---------TTT----------G-------.................................. 8892
P.CM.06.U14788 .................C--G-AG-TGCTAAAGCT-CTGACACTGCA----------G.........G--AC--AAA-T--CGAGGGCGGAACAAG---A--AG-A---------TTTCA--CTCAGAG--------------------CAC--T--------------. 9177
P.FR.09.RBF168 .................T--GCAG-TACT.AAGTT-CTGACACTGCA----------G.........G--AC--AAA-T--CGAGGGCGGAACAAG---A--AG-A---------TTTCA--CTCAGAG--------------------CAC--T--------------. 9696
CPZ.CD.06.BF1167 ...............A-------TA.................CTAAA-----------.........GTATG--A----TTAG.............---G-T-G--T---T-----TTT---CGCTGAGACA------------------GCA-TC.-GTA-A-G----T 9740
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ACATTTGCTGACA-.----------..........A..........A-----------.........G---G-TT-G-TTTG...GGGCGTAACTG------A----.--------TT----AACA-AG---------------GCGC-C-C--T---CAA--------. 9118
CPZ.GA.88.GAB1 ACTGCTGACTCTGC.----------....................AA----------..........G-----AG----T-GGG............A------GT-----T-----TTTG--CTCAGAG---------------------C------------------. 9639
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...............A-------GG..................A--C-----------.........G--TG--T-GTTA--G.............--CG-A-G-A---------TTTTG--CGCTGAG---------------------GC--TCTGTAAA--G----T 9229
CPZ.US.85.US_Marilyn TGAGGACTTTCTA-.----------....................AA-----G----..........AA--G--T-G-T-A...............------A--A---CGTG-TTTTA------A-GA-------A-------C---C-C---T--------------. 9612
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B.FR.83.HXB2 .CTGG.TTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGC.TA.....ACTAGGGAACCCACTGCTTA.AGCCTCAATAAAGCTTGCCTTGAGTGC.TTCAAGTAGTGTGTGCCCGTCTGTTGTGTGACTC.TGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTG 9705
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 8667
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................................................................................................................................................................... 8750
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 8774
A1.IT.02.60000 .----.-----------A.--------------------.--.....G-------------------.---------------------------.-----------------------------R----.------------------------AC-C---A-T----A 9767
A1.KE.06.06KECst_001 .......................................................................................................................................................................... 8762
A1.RU.11.11RU6950 .----.---------------------------------.--.....G-------------------.---------------------------.--T-...................................................................... 9205
A1.RW.07.pR463F .--T-.-----------A.---T-C----A---------.--.....G-A-----------------.---------------------------.---------------------------T------.------------------------AC-C---A-T-A--A 9726
A1.SE.95.SE8538 .--T-.A-----------.--------------------.--.....G-A-----------------....................................................................................................... 8816
A1.TZ.01.A341 .--T-.------------.------................................................................................................................................................. 8758
A1.UA.01.01UADN139 .----.------------.--------------------.--.....G-------------------A...................................................................................................... 8852
A1.UG.07.p191845 .--T-.G----------T.----------------G-T-.--.....G-G-----------------.---------------------------.----------------------------------.------------------------AC-C---A-T--A-A 9841
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .--T-.G----------A.--------------------.--.....G-A-----------------A----------............................................................................................ 9109
A2.CD.97.97CDKTB48 .--T-.--G--------A.----------------A---.--.....G-AG---------.............................................................................................................. 8972
A2.CM.01.01CM_1445MV T--T-.G----------A.--------------------.--.....--A----G-A--CACT........................................................................................................... 8832
A2.CY.94.94CY017_41 .--T-.--G--------A.-----C--------------.--.....G-AG----------------.------------------------A--.---....................................................................... 9060
B.AR.04.04AR143170 .----.--G------------------------------.C......G-----------------......................................................................................................... 8777
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 8603
B.BO.09.DEMB09BO001 .--A-.--------------------------------T.C-.....G---------------T.......................................................................................................... 8958
B.BR.06.06BR1119 .......................................................................................................................................................................... 8974
B.CA.07.502_1191_03 .--A-.-----------TA--------------------.-G.....------------------......................................................................................................... 9072
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 .......................................................................................................................................................................... 8763
B.CN.10.DEMB10CN002 .--A-.-----------T------C--------------.--.....G---------................................................................................................................. 8980
B.CO.01.PCM001 .----.------------A--------------------.--.....G-----------------......................................................................................................... 8787
B.CU.99.Cu19 .......................................................................................................................................................................... 9056
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .......................................................................................................................................................................... 8847
B.DK.07.PMVL_011 .......................................................................................................................................................................... 8892
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.ES.09.P2149_3 .......................................................................................................................................................................... 8911
B.FR.08.DEMB08FR002 .----.---------------------------------.--.....G--------.................................................................................................................. 9040
B.GE.03.03GEMZ004 .T-A-.---------------------------------.--.....G----A------------......................................................................................................... 8805
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.05.DR6538 .--A-.---------------------------------.-G.....G----A--------------.----------------CTTGA-T-C............................................................................. 9667
B.KR.07.07KYY4 .......................................................................................................................................................................... 9128
B.NL.00.671_00T36 .-CA-.---------------------------------.--.....G--G----------------.---------CT-TAGG-T-ACCTAAAT.ACACT-NNN-T--GTTGG-G--TCAAGC-AGTA-CA-T-G-TCCAGACCAGG-AGA-NAGGCCA-TGA--GNGA 9286
B.PE.07.502_2649_wg8 .----.---------------------------------.--.....G-----------------......................................................................................................... 9045
B.PY.03.03PY_PSP0115 .--A-.------------------C--------------.-G.....------------------......................................................................................................... 8800
B.RU.11.11RU21n .----.---------------------------------.-G.....--------------------.---------------------------.-CT-...................................................................... 9165
B.TH.07.AA040a_WG11 .--A-.-C-------------------------------.--.....-------------------........................................................................................................ 8939
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 .----.----C----------------------------.--.....G-------------------.---------------------------.----------------------------------.------------------------A-------------- 9680
B.UA.01.01UAKV167 .----.---------------------------------.--.....G-------------------A...................................................................................................... 8865
B.US.11.ES38 .----.---------------------------------.--.....G----------ACTGCTAA........................................................................................................ 9572
B.UY.02.02UY_TSU1290 .----.---------------------------------.--.....G-----------------......................................................................................................... 8855
B.VE.10.DEMB10VE001 .----.--------------------A------------.--.....G------------.............................................................................................................. 8984
B.YE.02.02YE507 .----.---------------------------------.-G.....------------------......................................................................................................... 8836
C.AR.01.ARG4006 .T-A-.G--------------------------------.--.....T-----------G-----......................................................................................................... 8822
C.BR.07.DEMC07BR003 .--A-.G--------------------------------.--.....T---------------........................................................................................................... 9047
C.BW.00.00BW07621 .--A-.G--------------------------------.--.....T----A--------------.---------------------------.--T-------------------------------.------------------------............... 9047
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................................................................... 8921
C.ET.02.02ET_288 .--A-.G-----------------C--............................................................................................................................................... 8822
C.GE.03.03GEMZ033 .T-A-.G--------------------------------.--.....T----A------------......................................................................................................... 8835
C.IL.98.98IS002 .--A-.G-----------------C-A-T----------.--.....T-C-----------------.---------------------------.--T....................................................................... 8986
C.IN.03.D24 .--A-.G-----------C--------------------.--.....T--G----------------.---------------------------.-CTG--C---------------------------.--------------------------------------- 9816
C.KE.00.KER2010 .--A-.G-----------------C--------------.--.....T-----------------......................................................................................................... 8817
C.MM.99.mIDU101_3 .--A-.G-----------A--------------------.--.....T-------------------.---------------------------.-CTG--C---------------A-----------.------------------------............... 9073
C.MW.93.93MW_965 .--A-.G-----T-----------C--............................................................................................................................................... 8771
C.SN.90.90SE_364 .--A-.G-----------------C--............................................................................................................................................... 8720
C.SO.89.89SM_145 .--A-.G--------------------............................................................................................................................................... 8822
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 8637
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 8337
C.UY.01.TRA3011 .----.G----------T---------------------.--.....T-----------------......................................................................................................... 8828
C.YE.02.02YE511 .--A-.GAG------------------------------.C-.....----------------........................................................................................................... 8854
C.ZA.10.DEMC10ZA001 .--T-.G--------------------------------.--.....T----A------............................................................................................................... 8978
C.ZM.02.02ZM108 .--A-.G-G---------------C-------------TTC......T-------------------.---------------------------........................................................................... 9696
D.CD.83.ELI .----.-----------T---------------------.--.....G-------------------.---------------------------T-CA-...................................................................... 9176
D.CM.10.DEMD10CM009 .--A-.-C---------T--------A-----------T.--.....G--------.................................................................................................................. 8965
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 .--T-.-----------TGAGC-TG................................................................................................................................................. 9087
D.KR.04.04KBH8 ..C--.------------GT---------------GT--A--GCA............................................................................................................................. 9490
D.SN.90.SE365 .----.-----------T--------A------------.--.....G-------------------.---------------------------........................................................................... 9633
D.TD.99.MN011 .----.--------------------A------------.--.....G-------------------.-------------......................................................................................... 8829
D.TZ.01.A280 .--A-.C----------T-------................................................................................................................................................. 8775
D.UG.08.p191859 .--T-.C-----------------C--------------.--.....G-------------------.---------------------------.------------------A--AA-----------.-----T------------------TC-------C-G--- 9749
D.YE.02.02YE516 .----.-----------T--------A------------.--.....G-----------------......................................................................................................... 8797
D.ZA.90.R1 .----G--------............................................................................................................................................................ 8916
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 .--A-.-----------T----------G----------.--.....G--G----------------....................................................................................................... 8903
F1.BR.07.07BR844 .......................................................................................................................................................................... 9356
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 .----.-----------T---------------------.--.....G---------------........................................................................................................... 8928
F1.FI.93.FIN9363 .----.-----------T---------------------.--.....G--.-A------G-------A...................................................................................................... 8925
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 8614
F1.RO.96.BCI_R07 .--A-.-----------T---------------------.--.....G-------------------.---------------------------........................................................................... 9747
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 9049
F2.CM.10.DEMF210CM007 .----.-----------T---------------------.--.....----------................................................................................................................. 8936
F2.CM.97.CM53657 .----.C----------T---------------------.--.....G-----------------......................................................................................................... 8782
G.BE.96.DRCBL .--T-.-----------T---------------------.--.....G-AG-------ACTGCT-AG.---------------------------.----------------------------------.------------------------AC-C---AT-----A 9692
G.CM.10.DEMG10CM008 .--T-.C----------T-------------------A-.--.....G-AG-------................................................................................................................ 8979
G.CN.08.GX_2084_08 .--T-.---------G-T------C-------------T.--.....G-A-----------------.--------.............................................................................................. 8895
G.CU.99.Cu74 .......................................................................................................................................................................... 9098
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 9007
G.GH.03.03GH175G .TCT-.C--------------------------------.--.....GTAGA---------------.---------------------------........................................................................... 9725
G.KE.93.HH8793_12_1 .--T-.--G--------T---------------------C--.....G-AG-A--------------A------------------------G--.GCATGCA--CC............................................................... 9047
G.NG.09.09NG_SC62 .--T-.-----------T---------------------.--.....G-AG-A--------------....................................................................................................... 8812
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B.FR.83.HXB2 .CTGG.TTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGC.TA.....ACTAGGGAACCCACTGCTTA.AGCCTCAATAAAGCTTGCCTTGAGTGC.TTCAAGTAGTGTGTGCCCGTCTGTTGTGTGACTC.TGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTG 9705
G.PT.x.PT3306 .......................................................................................................................................................................... 9566
G.SE.93.SE6165_G6165 .--T-.-----------T---------------------.--.....G-AG----------------A-------------------AA-CC.............................................................................. 9074
H.BE.93.VI991 .----.------------A--------------------.--.....G-------------------.------------------------G--.GCATGC.................................................................... 9056
H.BE.93.VI997 .T---.------------------------T--------.-G.....G-C-A---------------.------------------------G--.GCATGC.................................................................... 8955
H.CF.90.056 .T---.---------------------------------.--.....G---A---------------.---------------------------T--........................................................................ 8953
H.GB.00.00GBAC4001 .----.---................................................................................................................................................................. 9081
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .----.------------........................................................................................................................................................ 8739
J.CM.04.04CMU11421 .......................................................................................................................................................................... 9077
J.SE.93.SE9280_7887 .--T-.---------------------------------.--.....--------------------.------------------------G--.GCATGCA--CCG.............................................................. 8943
J.SE.94.SE9173_7022 .--T-.---------------------------------.--.....--------------------.------------------------G--.GCATGCA--CCG.............................................................. 8953
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 8762
01_AE.CN.09.1119 .--T-.G--------G--.-----C--------------.--.....G-A-----------------A-A--CTC-A............................................................................................. 8857
01_AE.HK.04.HK001 .--T-.G--------G--.-----C--------------.--.....G-A-----------------G---------------------------.--G----G----------------GT-AG-----.--------............................... 9056
01_AE.JP.x.DR0492 .--T-.---------G--.-----C--------------.--.....G-AG----------------A---------------------------........................................................................... 9670
01_AE.TH.04.BKM .--T-.---------G--.-----C-------------A.--.....G-A-----------------A---------------------------.--A----G----------------GT-TG-----.------------------------AC-C---A-T-A--A 9707
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .--T-.---------G--.-----C--------------.--.....G-A-----------------....................................................................................................... 9055
01_AE.TH.90.CM240 .--T-.---------G--.-----C--------------.--.....G-A-----------------A---------------------------.--A-...................................................................... 9203
01_AE.VN.98.98VNND15 .--T-.---------G--.--------------------.--................................................................................................................................ 8875
02_AG.CM.08.DE00208CM001 .-GT-.C----------T---------------------.--.....G-AG--A-................................................................................................................... 9079
02_AG.ES.06.P1261 .----..................................................................................................................................................................... 8971
02_AG.FR.91.DJ263 .T-T-.C----------T--------A------------.--.....G-AGA---------------....................................................................................................... 9002
02_AG.GH.03.03GH181AG .--T-.C----------T---------------------.--.....G-GG----------------.---------------------------........................................................................... 9724
02_AG.LR.x.POC44951 .--T-.C----------T-------------------A-.--.....G-AGA---------------.-----------------------C---........................................................................... 9633
02_AG.NG.x.IBNG .--T-.C--------------------------------.--.....G-GGA---------------.---------------------------.-----------------------A-TGTGTGACTC-------................................ 9201
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .--T-.-----------T---------------------.--.....G-AGA---------------.--------------------.................................................................................. 8851
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 8706
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .--T-.C----------T-------------------A-.--.....G-AGA-------------......................................................................................................... 8815
03_AB.RU.97.KAL153_2 .----.------------.--------------------.--.....G---A---------------.---------------------------........................................................................... 8808
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .----.---------------------------------.--.....G-------------------.---------------------------.---....................................................................... 9050
05_DF.BE.x.VI1310 .--A-.-----------T---------------------.--.....G-------------------..AG---------------------G--.GCATGC.................................................................... 9083
06_cpx.AU.96.BFP90 .--T-.C----------T-------------------A-.--.....G-AG----------------.---------------------------.--AT------------------------------.------------------------AC-C---A------A 9762
07_BC.CN.98.98CN009 .--A-.-C-------------------------------.--.....--------------------.---------------------------T-C........................................................................ 8978
08_BC.CN.06.nx2 ..-A-.---------------------------------.--......GCTA---------------.-----------------G---------.-CTG--C-----------A---------------.---------------------------G-G-CAGTGTG- 9679
09_cpx.GH.96.96GH2911 .--T-.G----------A.--------------------.--.....G-A-----------------.---------------------------.C-A-------------------------------.------------------------AC-C---A-GAG--A 8877
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .--A-.G-----------------C--------------.--.....T--G-------------C--.-----------------..................................................................................... 8976
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .--A-.--G------------------------------.--.....G----------------.......................................................................................................... 9017
12_BF.AR.99.ARMA159 .--A-.--G--------TA--------------------.--.....G-------------------.---------------------------.------------------A-T-------------.------------------------A--C----------- 9690
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 8916
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 9028
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .--T-.G--------G--.-----C--------------.--.....G-A-----------------A--G-------------TG-................................................................................... 8999
16_A2D.KR.97.97KR004 .--T-.--G--------A.--------------------.--.....G-AG----------------A---------------------------.-G-....................................................................... 9064
17_BF.AR.99.ARMA038 .--A-.-----------T---------------------.--.....G-------------------A...................................................................................................... 8808
18_cpx.CU.99.CU76 .--A-.---------------------------------.--.....G-----R------YK-Y-W-.-R-T---TA-............................................................................................ 8945
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 8512
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 8935
21_A2D.KE.99.KER2003 ..-A-.C----------T--------A------------.--.....G--.A-------------......................................................................................................... 8816
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 8964
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 8925
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .--T-.------------.------------------A-.--.....G-A-----------------.---------------------------.-------G--------------------------.------------------------AC-C---GT-----A 9717
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .----.---------------------------------.--.....G-------------------.---------------------------.----------------------------------.------------------------A-------------- 9731
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 8979
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 9057
32_06A1.EE.01.EE0369 .--T-.C----------T-------------------A-.--.....G-AG-A------------......................................................................................................... 9229
33_01B.ID.07.JKT189_C .--T-.---------G--------C--------------.--.....G-AG----------------A----------------------................................................................................ 8936
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 8650
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 8698
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 8935
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .--T-.-----------------------------....................................................................................................................................... 9057
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 9042
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .----.---------------------------------.--.....G-------------------.--------.............................................................................................. 9063
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 9085
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .--A-.G--------------------------------.--.....T-----------T-A-----.---------------------------.----------------------------------.------------------------AC-C---G-G----A 9667
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .--A-.------------------C--------------.--.....G-------------------.---------------------------.------------------A---------------.-----G----------------A-A--------C-G--- 9099
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 8926
48_01B.MY.07.07MYKT021 .--T-.G--------G--.-----C--------------.--.....G-A-----------------.---------------------------.--A----G---------------................................................... 8884
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .----.---------------------------------.--.....G-----------------......................................................................................................... 8807
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .--T-.---------G--.-----C--------------.--.....G-AG--------------......................................................................................................... 8925
53_01B.MY.11.11FIR164 .--T-.G--------G--.-----C--------------.--.....G-A-----------------A------------.......................................................................................... 8954
54_01B.MY.09.09MYSB023 .--T-.---------G--.-----C--------------.--.....G-AG----------------.-----------------..................................................................................... 9069
55_01B.CN.10.HNCS102056 .--T-.G--------G--.-----C--------------.--.....G-A-----------............................................................................................................. 8925
O.BE.87.ANT70 .G-TA.GAG------G--------C--------C-----C-......CTAGCT------G--CG---.-CG-----------------------A.G......................................................................... 9753
O.CM.91.MVP5180 .G-TA.GAG------G--------C--------C-----C-......CTAGCT------G-------.-CG-----------------------A.GAAGCAGT-----CT-ATC-G-TCAA.....-C-.----GT---------........................ 9792
O.CM.98.98CMA104 .G-TA.GAG------G-.------C--------C---C-C-......CTAGCT------G-------.-CG................................................................................................... 9243
O.FR.92.VAU .G-TA.GAGA-----G--------C--------C-----C-......CTAGCT------G-------.-CG-----------------------A.GAAGCA.................................................................... 9330
O.SN.99.99SE_MP1299 .G-TA.GAGA-----G--------C--------C-----C-......CTAGCT------G-------.-CG-----------------------A.GAAGCAGT-----CT-ATC-G-TCGA.....-C-.-----T---------........................ 9858
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
O.US.97.97US08692A .......................................................................................................................................................................... 9147
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 8938
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 8926
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 .--T-.C-G--------TA---T--------ATAT---G................................................................................................................................... 9182
N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 9045
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 8892
P.CM.06.U14788 ..GT-.AC---------TA-------------------TC--.......AGCA----------G---.-AAA.................................................................................................. 9238
P.FR.09.RBF168 ..GT-.AC---------TA--------------------C-......TAAGCA-------------GG-AG-----------------------A.G-A---C---------T-A------CA-A.----.----GT----------------G-AC--CTAG-C-A--- 9854
CPZ.CD.06.BF1167 GTCT-.AGCT-----------A--------T-------..--GTCAGGGC-T-AG-.----------.-CG-----------------GAGAGTG.--ATCAGT-----CC-ATC--AT-CCGCGCCGG-.CCTGGGG---------------T-TC-GA--G-TAA-CA 9903
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .--T-.G--------------------------------.--.....--A-----------------.---------------------------.-G--...................................................................... 9208
CPZ.GA.88.GAB1 .T-CA.C-G--------T------------------AC..C-.....GTG-A---------------.--------------------------TA--TG--C----------TA---A--CA-AC----.----------------------TTAAA---TAGTCAAG- 9798
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G-CT-.AACTG---------------------------..--GTGACTGGTAA--GA--G-------.-CG-----------------GAGAGTG.--........................................................................ 9322
CPZ.US.85.US_Marilyn ..-C-.C----------AA-----C--------------.-......-G-GTA--------------.---------------------------.--T--------------TA--CT-CAGTGA.---.----------------------A-TC--A-AAGTAG--- 9768
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B.FR.83.HXB2 GAAAATCTCTAGCA.... 9719
A1.AU.03.PS1044_Day0 .................. 8667
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .................. 8750
A1.ES.06.X2110 .................. 8774
A1.IT.02.60000 A-------------.... 9781
A1.KE.06.06KECst_001 .................. 8762
A1.RU.11.11RU6950 .................. 9205
A1.RW.07.pR463F A---.---------.... 9739
A1.SE.95.SE8538 .................. 8816
A1.TZ.01.A341 .................. 8758
A1.UA.01.01UADN139 .................. 8852
A1.UG.07.p191845 A---.---------.... 9854
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .................. 9109
A2.CD.97.97CDKTB48 .................. 8972
A2.CM.01.01CM_1445MV .................. 8832
A2.CY.94.94CY017_41 .................. 9060
B.AR.04.04AR143170 .................. 8777
B.AU.04.PS1038_Day174 .................. 8603
B.BO.09.DEMB09BO001 .................. 8958
B.BR.06.06BR1119 .................. 8974
B.CA.07.502_1191_03 .................. 9072
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 .................. 8763
B.CN.10.DEMB10CN002 .................. 8980
B.CO.01.PCM001 .................. 8787
B.CU.99.Cu19 .................. 9056
B.CY.09.CY266 .................. 8140
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .................. 8847
B.DK.07.PMVL_011 .................. 8892
B.DO.05.05DO_160884 .................. 8336
B.ES.09.P2149_3 .................. 8911
B.FR.08.DEMB08FR002 .................. 9040
B.GE.03.03GEMZ004 .................. 8805
B.HT.05.05HT_129389 .................. 8398
B.JM.05.05JM_KJ108 .................. 8360
B.JP.05.DR6538 .................. 9667
B.KR.07.07KYY4 .................. 9128
B.NL.00.671_00T36 ---C-A--G-TTG..... 9299
B.PE.07.502_2649_wg8 .................. 9045
B.PY.03.03PY_PSP0115 .................. 8800
B.RU.11.11RU21n .................. 9165
B.TH.07.AA040a_WG11 .................. 8939
B.TT.01.01TT_CRC50069 .................. 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------.... 9694
B.UA.01.01UAKV167 .................. 8865
B.US.11.ES38 .................. 9572
B.UY.02.02UY_TSU1290 .................. 8855
B.VE.10.DEMB10VE001 .................. 8984
B.YE.02.02YE507 .................. 8836
C.AR.01.ARG4006 .................. 8822
C.BR.07.DEMC07BR003 .................. 9047
C.BW.00.00BW07621 .................. 9047
C.CN.98.YNRL9840 .................. 8152
C.CY.09.CY260 .................. 8216
C.ES.07.X2118_2 .................. 8921
C.ET.02.02ET_288 .................. 8822
C.GE.03.03GEMZ033 .................. 8835
C.IL.98.98IS002 .................. 8986
C.IN.03.D24 --------------.... 9830
C.KE.00.KER2010 .................. 8817
C.MM.99.mIDU101_3 .................. 9073
C.MW.93.93MW_965 .................. 8771
C.SN.90.90SE_364 .................. 8720
C.SO.89.89SM_145 .................. 8822
C.TZ.02.CO178 .................. 8637
C.US.98.98US_MSC3018 .................. 8337
C.UY.01.TRA3011 .................. 8828
C.YE.02.02YE511 .................. 8854
C.ZA.10.DEMC10ZA001 .................. 8978
C.ZM.02.02ZM108 .................. 9696
D.CD.83.ELI .................. 9176
D.CM.10.DEMD10CM009 .................. 8965
D.CY.06.CY163 .................. 8143
D.KE.97.ML415_2 .................. 9087
D.KR.04.04KBH8 .................. 9490
D.SN.90.SE365 .................. 9633
D.TD.99.MN011 .................. 8829
D.TZ.01.A280 .................. 8775
D.UG.08.p191859 --------------.... 9763
D.YE.02.02YE516 .................. 8797
D.ZA.90.R1 .................. 8916
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .................. 8147
F1.AR.02.ARE933 .................. 8338
F1.BE.93.VI850 .................. 8903
F1.BR.07.07BR844 .................. 9356
F1.CY.08.CY222 .................. 8096
F1.ES.11.DEMF110ES001 .................. 8928
F1.FI.93.FIN9363 .................. 8925
F1.FR.96.96FR_MP411 .................. 8614
F1.RO.96.BCI_R07 .................. 9747
F1.RU.08.D88_845 .................. 9049
F2.CM.10.DEMF210CM007 .................. 8936
F2.CM.97.CM53657 .................. 8782
G.BE.96.DRCBL A---.---------.... 9705
G.CM.10.DEMG10CM008 .................. 8979
G.CN.08.GX_2084_08 .................. 8895
G.CU.99.Cu74 .................. 9098
G.ES.09.X2634_2 .................. 9007
G.GH.03.03GH175G .................. 9725
G.KE.93.HH8793_12_1 .................. 9047
G.NG.09.09NG_SC62 .................. 8812
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3’ LTR U5 end
B.FR.83.HXB2 GAAAATCTCTAGCA.... 9719
G.PT.x.PT3306 .................. 9566
G.SE.93.SE6165_G6165 .................. 9074
H.BE.93.VI991 .................. 9056
H.BE.93.VI997 .................. 8955
H.CF.90.056 .................. 8953
H.GB.00.00GBAC4001 .................. 9081
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .................. 8739
J.CM.04.04CMU11421 .................. 9077
J.SE.93.SE9280_7887 .................. 8943
J.SE.94.SE9173_7022 .................. 8953
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .................. 8600
K.CM.96.96CM_MP535 .................. 8604
01_AE.AF.07.569M .................. 8762
01_AE.CN.09.1119 .................. 8857
01_AE.HK.04.HK001 .................. 9056
01_AE.JP.x.DR0492 .................. 9670
01_AE.TH.04.BKM A---.---------.... 9720
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 .................. 9055
01_AE.TH.90.CM240 .................. 9203
01_AE.VN.98.98VNND15 .................. 8875
02_AG.CM.08.DE00208CM001 .................. 9079
02_AG.ES.06.P1261 .................. 8971
02_AG.FR.91.DJ263 .................. 9002
02_AG.GH.03.03GH181AG .................. 9724
02_AG.LR.x.POC44951 .................. 9633
02_AG.NG.x.IBNG .................. 9201
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .................. 8851
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .................. 8706
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .................. 8815
03_AB.RU.97.KAL153_2 .................. 8808
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .................. 9050
05_DF.BE.x.VI1310 .................. 9083
06_cpx.AU.96.BFP90 A---.---------.... 9775
07_BC.CN.98.98CN009 .................. 8978
08_BC.CN.06.nx2 A................. 9680
09_cpx.GH.96.96GH2911 A---.---------G... 8891
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .................. 8976
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .................. 9017
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------.... 9704
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .................. 8916
14_BG.ES.05.X1870 .................. 9028
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .................. 8999
16_A2D.KR.97.97KR004 .................. 9064
17_BF.AR.99.ARMA038 .................. 8808
18_cpx.CU.99.CU76 .................. 8945
19_cpx.CU.99.CU7 .................. 8512
20_BG.CU.99.Cu103 .................. 8935
21_A2D.KE.99.KER2003 .................. 8816
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .................. 8372
23_BG.CU.03.CB118 .................. 8964
24_BG.ES.08.X2456_2 .................. 8925
25_cpx.CM.02.1918LE .................. 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 A---.---------G... 9731
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------.... 9745
28_BF.BR.99.BREPM12609 .................. 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 .................. 8979
31_BC.BR.04.04BR142 .................. 9057
32_06A1.EE.01.EE0369 .................. 9229
33_01B.ID.07.JKT189_C .................. 8936
34_01B.TH.99.OUR2478P .................. 8650
35_AD.AF.07.169H .................. 8698
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .................. 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .................. 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .................. 8935
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .................. 9057
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .................. 9042
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .................. 9063
43_02G.SA.03.J11223 .................. 9085
44_BF.CL.00.CH80 .................. 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK A---.---------.... 9680
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------G... 9114
47_BF.ES.08.P1942 .................. 8926
48_01B.MY.07.07MYKT021 .................. 8884
49_cpx.GM.03.N26677 .................. 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .................. 8807
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .................. 8925
53_01B.MY.11.11FIR164 .................. 8954
54_01B.MY.09.09MYSB023 .................. 9069
55_01B.CN.10.HNCS102056 .................. 8925
O.BE.87.ANT70 .................. 9753
O.CM.91.MVP5180 .................. 9792
O.CM.98.98CMA104 .................. 9243
O.FR.92.VAU .................. 9330
O.SN.99.99SE_MP1299 .................. 9858
O.US.10.LTNP .................. 9103
O.US.97.97US08692A .................. 9147
N.CM.02.DJO0131 .................. 8938
N.CM.04.04CM_1015_04 .................. 8926
N.CM.06.U14842 .................. 8637
N.CM.95.YBF30 .................. 9182
N.CM.97.YBF106 .................. 9045
N.FR.11.N1_FR_2011 .................. 8892
P.CM.06.U14788 .................. 9238
P.FR.09.RBF168 --------------.... 9868
CPZ.CD.06.BF1167 A---.------C-GG... 9917
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .................. 9208
CPZ.GA.88.GAB1 A---.---------.... 9811
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .................. 9322
CPZ.US.85.US_Marilyn A---.---------G... 9782
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HIV-2/SIV Complete Genomes

Contents
III-1 Introduction . . . . . . . . . . . . 155
III-2 Annotated features . . . . . . . . . 156
III-3 Sequences . . . . . . . . . . . . . 158
III-4 Alignments . . . . . . . . . . . . . 161

III-1 Introduction

The HIV-2/SIVsmm alignment contains a non-redundant set of
all HIV-2, SIVsmm, and related species (SIVmne, SIVstm and
SIVmac). Compared to HIV-1, only a small number of HIV-
2 complete genomes have been determined, so this alignment
contains all but a few duplicate sequences available in the data-
base. The web alignment has a few additional sequences.

The HIV-2/SIVsmm family is presented together in spite
of their different hosts, because their genomic structure is the
same—the complete SIV alignment (presented in the next chap-
ter along with a few HIV-1 sequences) is much more stretched
out because of the presence of a vpx and absence of vpu genes
in some of these viruses.

The Mac239 sequence (accession M33262) is the master se-
quence in this alignment. The alignment was generated by a
HMMER model, then subsequently codon-aligned using Gene-
Cutter and manual edits to fix obvious misalignments. The
alignment presented cannot be considered an “optimal align-
ment” to any single criterion; it is a compromise between op-
timal alignment, readability, and codon alignment. Most gaps
have been introduced in multiples of 3 bases to maintain open
reading frames when the alignment is translated.
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III-2 Annotated features

Features of HIV-2 annotated in the alignment that follows.

Feature Location Page

5’ LTR U3 start 1 161
TCF-1 alpha 309-324 162
NF-κ-B-II 415-424 163
NF-κ-B-I 441-449 164
TATA Box 488-493 164
TAR element start 518 164
5’ LTR U3 end 520 164
+1 mRNA start site 521 164
5’ LTR R repeat begin 521 164
TAR element end 642 165
Poly-A signal 671-676 165
5’ LTR R repeat end 694 165
5’ LTR U5 start 695 165
5’ LTR U5 end 818 166
Lys tRNA primer binding site 821-839 166
Gag and Gag-Pol start 1053 168
Gag p17 Matrix end 1457 170
Gag p24 Capsid start 1458 170
Gag p24 Capsid end 2144 174
Gag p2 Spacer start 2145 174
Gag p2 Spacer end 2195 174
Gag p8 Nucleocapsid start 2196 174
Gag p8 Nucleocapsid end 2351 175
Gag p1 Spacer start 2352 175
Gag-Pol -1 ribosomal slip site 2354 175
Pol start 2354 175
Gag p1 spacer end 2393 176
Gag p6 start 2394 176
Pol Protease start 2555 177
Gag p6 end 2585 177
Gag end 2585 177
Pol Protease end 2851 179
Pol p66 and p51 RT start 2852 179
Pol RT end 4168 187
Pol p15 RNAse H start 4169 187
Pol RNAse H end 4528 189
Pol p31 Integrase start 4529 189
Vif start 5340 194
Pol, Gag-Pol, and p31 Integrase end 5410 194
Vpx start 5812 197
Vif end 5984 198
Vpx end 6150 199
Vpr start 6151 199
Tat exon 1 start 6302 200
Vpr end 6456 201
Rev exon 1 start 6528 201
Tat Rev exon 1 end 6597 201
Tat Rev intron start 6598 201
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Feature Location Page

Env start 6604 202
Env signal peptide end 6669 202
Env gp120 start 6670 202
V1 loop start 6940 204
V1 loop end 7104 205
V2 loop start 7108 205
V2 loop end 7236 206
V3 loop start 7534 207
V3 loop end 7635 208
V4 loop start 7807 209
V4 loop end 7899 210
V5 start 8017 211
V5 end 8034 211
Rev Responsive Element (RRE) start 8123 211
Env gp120 end 8178 212
Env gp41 start 8179 212
RRE end 8479 213
Tat Rev intron end 8805 215
Tat Rev exon 2 start 8806 215
Tat end 8902 216
Rev end 9059 217
Nef start 9077 217
Env gp41, gp160 end 9243 218
Premature stop in SMM239 9355 219
3’ LTR U3 start 9462 219
TCF-1 alpha binding 9770-9785 221
Nef end 9868 222
NF-κ-B-II 9876-9884 222
NF-κ-B-I 9891-9900 222
TATA box 9949-9955 223
TAR element start 9980 223
3’ LTR U3 end 9978 223
3’ LTR repeat start 9979 223
TAR element end 10103 224
Poly-A signal 10132-10137 224
3’ LTR R repeat end 10155 224
3’ LTR U5 start 10156 224
3’ LTR U5 end 10279 225
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III-3 Sequences

Sequences included in the HIV-2/SIV complete genome alignment.

Name Accession Country Author Reference

MAC.US.x.239 M33262 United States Kestler, H. Science 248(4959):1109-1112
(1990)

A.CI.88.UC2 U38293 Cote
D’Ivoire

Barnett, S.W. Virology 222(1); 257-61 (1996)

A.DE.x.BEN M30502 Germany Kirchhoff, F. Virology 177(1):305-311 (1990)
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG U22047 Germany Kraus, G. ARHR 14(1); 65-77 (1998)
A.GH.x.GH1 M30895 Ghana Hasegawa, A. ARHR 5(6):593-604 (1989)
A.GM.87.D194 J04542 Gambia Kuehnel, H. Proc Natl Acad Sci USA

86(7):2383-2387 (1989)
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 J04498 Gambia Franchini, G. Proc Natl Acad Sci USA

86(7):2433-2437 (1989)
A.GM.x.MCN13 AY509259 Gambia Schmitz, C. J Virol 78(4):2006-2016 (2004)
A.GM.x.MCR35 AY509260 Gambia Schmitz, C. J Virol 78(4):2006-2016 (2004)
A.GW.86.FG_clone_NIHZ J03654 Guinea-

Bissau
Zagury, J.F. Proc Natl Acad Sci USA

85(16):5941-5945 (1988)
A.GW.87.CAM2CG D00835 Guinea-

Bissau
Tristem, M. J Gen Virol 72(PT 3):721-724

(1991)
A.GW.x.MDS Z48731 Guinea-

Bissau
Becker, M. Unpublished

A.IN.07.NNVA EU980602 India Gurjar, S.R. JAIDS 52(3); 329-35 (2009)
A.IN.95.CRIK_147 DQ307022 India Santhosh, C.V. ARHR 24(10); 1315-7 (2008)
A.PT.x.ALI AF082339 Portugal Reeves, J.D. J Virol 73(9); 7795-804 (1999)
A.SN.85.ROD M15390 Senegal Clavel, F. Nature 324(6098):691-695 (1986)
B.CI.88.UC1 L07625 Cote

D’Ivoire
Barnett, S.W. J Virol 67(2):1006-1014 (1993)

B.CI.x.20_56 AB485670 Cote
D’Ivoire

Takekawa, N. Unpublished

B.CI.x.EHO U27200 Cote
D’Ivoire

Rey-Cuille, M.A. Virology 202(1):471-476 (1994)

B.GH.86.D205_ALT X61240 Ghana Dietrich, U. Nature 342(6252):948-950 (1989)
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 AB100245 Japan Kusagawa, S. ARHR 19(11):1045-1049 (2003)
G.CI.92.Abt96 AF208027 Cote

D’Ivoire
Brennan, C.A. ARHR 13(5):401-404 (1997)

AB.CM.03.03CM_510_03 EU028345 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 24(1):86-91 (2008)
H2_01_AB.CI.90.7312A L36874 Cote

D’Ivoire
Gao, F. Unpublished

H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 AB499693 Japan Ibe, S. JAIDS 54(3):241-247 (2010)
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 AB499694 Japan Ibe, S. JAIDS 54(3):241-247 (2010)
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 AB499695 Japan Ibe, S. JAIDS 54(3):241-247 (2010)
U.FR.96.12034 AY530889 France Damond, F. ARHR 20(6):666-672 (2004)
MAC.US.x.17EC1 AY033233 United States Anderson, M.G. Virology 195(2):616-626 (1993)
MAC.US.x.17EFR AY033146 United States Flaherty, M.T. J Virol 71(8):5790-5798 (1997)
MAC.US.x.1937 AY611495 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.2065 AY611493 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.251_1A11 M76764 United States Marthas, M.L. J Med Primatol 18(3-4):311-9

(1989)
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MAC.US.x.251_32H_PJ5 D01065 United States Rud, E.W. (in) Brown,F, Chanock,RM and
Ginsberg,HS(Eds); VACCINES 92:
MODERN APPROACHES TO
NEW VACCINES INCLUDING
PREVENTION OF AIDS:
229-235; Cold Spring Harbor
Laboratory Press, New York (1992)

MAC.US.x.251_BK28 M19499 United States Hirsch, V. Cell 49(3):307-319 (1987)
MAC.US.x.80035 AY611486 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.81035 AY599200 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.85013 AY611490 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.87082 AY600249 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.92050 AY603959 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.92077 AY599201 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.93057 AY611492 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.93062 AY607704 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.95058 AY611494 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.95086 AY607703 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.95112 AY588946 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96016 AY607701 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96020 AY611488 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96072 AY611491 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96081 AY597209 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96093 AY611489 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96114 AY588945 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96123 AY611487 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96135 AY607702 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.97009 AY599199 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.97074 AY599198 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.MM142_IVMXX Y00277 United States Chakrabarti, L. Nature 328(6130):543-547 (1987)
MAC.US.x.SMM142_patent BD131285 United States Alizon, M. Patent: JP 2002030099-A 2

29-JAN-2002; INSTITUT
PASTEUR

MAC.US.x.r80025 AY576480 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.r90131 AY576481 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MNE.US.82.MNE_8 M32741 United States Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)
MNE.US.x.MNE027 U79412 United States Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)
SMM.-.pE660.CG7G JX648292 Lopker, M.J. Unpublished
SMM.CI.SIVsmCI2 JX860430 Cote

D’Ivoire
Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)

SMM.LR.SIVsmLIB1 JX860431 Liberia Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.SL.92.SL92B AF334679 Sierra Leone Chen, Z. J Virol 70(6):3617-3627 (1996)
SMM.SL.SIVsmSL92A JX860432 Sierra Leone Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.CFU212 JX860407 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.D215 JX860413 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.FTq JX860414 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.G078 JX860415 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.G932 JX860416 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.M919 JX860417 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.M922 JX860418 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.M923 JX860419 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.M926 JX860420 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.M934 JX860421 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
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SMM.US.M935 JX860422 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.M940 JX860423 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.M946 JX860424 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.M947 JX860425 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.M949 JX860426 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.M950 JX860427 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.M951 JX860428 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.M952 JX860429 United States Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.SIVsmE660-FL10 JQ864084 United States Wu, F. J Virol 86(16); 8835-47 (2012)
SMM.US.x.F236_H4 X14307 United States Hirsch, V.M. Nature 339(6223); 389-92 (1989)
SMM.US.x.H9 M80194 United States Courgnaud, V. J Virol 66(1):414-419 (1992)
SMM.US.x.PBJ14_15 L03295 United States Dewhurst, S. Nature 345(6276):636-640 (1990)
SMM.US.x.PBJA M31325 United States Dewhurst, S. Nature 345(6276):636-640 (1990)
SMM.US.x.PBJ_143 M80193 United States Courgnaud, V. J Virol 66(1):414-419 (1992)
SMM.US.x.PBJ_6P6 L09212 United States Novembre, F.J. J Virol 67(5):2466-2474 (1993)
SMM.US.x.PGM53 AF077017 United States Novembre, F.J. J Virol 72(11):8841-8851 (1998)
SMM.US.x.SME543 U72748 United States Hirsch, V. J Virol 71(2):1608-1620 (1997)
STM.US.89.STM_37_16 M83293 United States Novembre, F.J. Virology 186(2):783-787 (1992)
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5’ LTR U3 start
MAC.US.x.239 .TGGAAGGGATTTATTACAGTGCAAGAAGA...CATAGAATCTTAGACATATACTTAGAAAAGGAAGAAGGCATCATACCAGATTGGCAGGATTACACCTCAGGACCAGGAATTAGATACCCAAAGACATTTGGCTGGCTATGGAAATTAGTCCCTGTAAATGTATCAGA 166
A.CI.88.UC2 .----------G-T-------AGGGAT---...---------C-----T-G---C----------G-----GG-A---------------A----T--TCAT--G------G-G--G-------T-TGC--C--G-----G------C----A--A-----CA-G---C- 166
A.DE.x.BEN .--C-------G-T-------AGG--G---...---------C-----------C-------A--G-----G--A---------------A----T--TCAT--G------G-A--G-------T-TAC--C--G-----G-----GC----AT-A---G-AC-C---C- 166
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG .----T-----G----------AG-----G..A---------------------A-G--------------G--A--T------------A-C--T--TCAT--G------G-A--G---------TTC-----G-----------GC----A--A---G-C--CC--C- 167
A.GH.x.GH1 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.87.D194 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.MCN13 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.MCR35 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GW.86.FG_clone_NIHZ .......................................................................................................................................................................... 0
A.GW.87.CAM2CG .--------C-G-T--------A-------...---------C-G--T--------------A--------G--A--TG-----------A-C--T--TAGT--G------G-A----------T-TTC-----G-----------GC----A--A---G--ACC---C- 166
A.GW.x.MDS .......................................................................................................................................................................... 0
A.IN.07.NNVA .----------G----------AG------...-GAGA----A----TT-------------------G--G--A--T-----C------A-C--T---AGT--G--------A-----T----T-TTCCA---G-----------GC----A--A--------CC--C- 166
A.IN.95.CRIK_147 .----------G-T--------A--................................................................................................................................................. 24
A.PT.x.ALI .----------G-T--------AG------...--------------------------------------G--A--T------------A-C--T--TCAT--G--------A--G-----G-T-TTC-----G-----G-----GC----A--A---G----CC--C- 166
A.SN.85.ROD .......................................................................................................................................................................... 0
B.CI.88.UC1 .-------------C--T----AG------...--------AC------C---TC----G--T--G--------TG--T-T-GA-----AA-C--T--A-AT--G-----G--A--G--T----G---C-----G-----G-----GC----G--A---G--A--C---- 166
B.CI.x.20_56 ..------------C--T----AG------...--------AC----T-C---TC----G--T--G------G-TG--T-T-GA-----AA-C--T--ACAT--G------G-A--G--T--------C-----G-----G-----GC----G--A------A--C---- 165
B.CI.x.EHO .------------TC--T----AG-----G...----A---AC------C------------T-----------TG-GT-T-GA------A-C-----ACAT--G------G-A-----T--C---TTC-----------------GC----G--AA-----A-GAT--C 166
B.GH.86.D205_ALT .----------G-----T----AG------...--C-----A-------C---T--T--G--T-----------TG-GT-T-GC-----AA-C--T--TCAT--G-----G--A--GC-T--C--ATAC-----T-----G-----GC-G--A--A---G-G--GC---C 166
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
AB.CM.03.03CM_510_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H2_01_AB.CI.90.7312A .------------T---T----A-------...-----G--A-----T-C---T--T--G--T--GAG---T--AG-TGGT-GA------A-C-----A-AT--G-----G--A-----------ACAC-----------G------C----G--A--GG-A--GG---C 166
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 .------------T---T----AG------...-----G--A-----T-C------T--G--T--G-----T--AG-CT-T-GA------A-C-----ACAT--G-----GR-A-----T------TAC-----------G------C----A--AR--G-A--GG---C 166
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 .------------T---T----AG------...-----G--A-----T-C------T--G--T--G-----T--AG-CT-T-GA-----RA-C-----AMAT--G-----GR-A-----T-----ATAY-----------G------C----A--A--------RA---C 166
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 .------------T---T----AG------...-----G--A-----T-C------T--G--T--G-----T--AG-CT-T-GA------A-C-----ACAT--G-----GG-A-----T------TAC-----------G------C----A--A---G-A--GG---C 166
U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.17EC1 .-----------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 166
MAC.US.x.17EFR .-----------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 166
MAC.US.x.1937 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.2065 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.251_1A11 .----------------T------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 166
MAC.US.x.251_32H_PJ5 .-----------------------------...-----------------G--------------G-----------------------------------------------------------------------------------------C-------------- 166
MAC.US.x.251_BK28 .-----------------------------...-----------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 166
MAC.US.x.80035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.81035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.87082 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92050 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92077 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93057 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93062 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95058 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95112 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96016 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96020 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96072 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96081 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96093 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96114 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96135 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.MM142_IVMXX .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.SMM142_patent .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r90131 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.82.MNE_8 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.-.pE660.CG7G .------------------A--AG-A----...--------A-----T--G---A-G--------------A--A--------------AA-------A-----G-------C---------T-T-TAC-A---G-----C--------------A---G----C----- 166
SMM.CI.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.D215 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.FTq .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.G078 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.G932 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M919 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M922 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M923 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M926 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M934 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M935 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M940 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M946 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M947 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M949 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M950 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M951 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M952 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.SIVsmE660-FL10 .------------------A--AG-A----...--------A-----T--G---A-G--------------A--A--------------AA-------A-----G-------C---------T-T-TAC-A---G-----C--------------A---G----C----- 166
SMM.US.x.F236_H4 .------------------A--AG------...--------A-----T--G-----G--------------A--A--------------AA-------A-----G-----------------T-T-CAC-A---G-----C--------------A---G----C----- 166
SMM.US.x.H9 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ14_15 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJA .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ_143 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ_6P6 ..............................................................................-----------AA-------A-----G--------C--------T-T-TTC-----A-----C--------------G---G----C----- 92
SMM.US.x.PGM53 ..............................................................................-----------AA-------A-----G--------C--------T-T-TTC--------------------G-----A----G---C----- 92
SMM.US.x.SME543 .------------------A--AG-A----...--------A-----T--G---A-G--------------A--A--------------AA-------A-T---G-------C---------T-T-TAC-----G-----C--------------A---G----C----- 166
STM.US.89.STM_37_16 .---------------------AG-----G...-........................................................................................................................................ 30
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TCF-1 alpha

MAC.US.x.239 TGAGGCACAG............GAGGATGAGGAGCATTATTTAATGCATCCAGCTCAAACTTCCCAGTGGGATGACCCTTGGGGAGAGGTTCTAGCATGGAAGTTTGATCCAACTCTGGCCTACACTTATGAGGCATATGTTAGATACCCAGAAGAGTTTGGAAGCAAGT 324
A.CI.88.UC2 A------G--............--T------ACCA-C-GC--------C-----A-----AAG-AGA-AT------ATACAT--G---ACA----TG---CG----A-CT-C-TG--------TGAG--CA----C-TCAC-CT------------A-----GCA----- 324
A.DE.x.BEN A------G--............--A-------CCA-C-GC---G-A--C-----A-----AAG-AGACAT-----TGAGCAT--G---ACAT---TG---C-------CT-C-TG--------T-AC--CA----C-TCAC-CTG-----------------GCA----- 324
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG A-GT-A-G--.....................--C--C-GC---C-A--C-----A-----AAG-GG--CT---------CAT--G--AACAT--ATG----G------C--T-GG--------TGAG---AC---T-T-AA-C-------------A-----GTAT---- 316
A.GH.x.GH1 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.87.D194 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.MCN13 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.MCR35 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GW.86.FG_clone_NIHZ .......................................................................................................................................................................... 0
A.GW.87.CAM2CG A----G-G--GACACTGAGACT--CAC----ACT--C-GC---T-A--C-----A-----AAG-AG-CAT------ATGCAT--G---ACA--G-TC-----------CT-C-TG------CTT-AG--------C-T-AC-C-------------A-----GCA----- 336
A.GW.x.MDS .......................................................................................................................................................................... 0
A.IN.07.NNVA A----G-G-A............--CAC---AACT--C-GC--------C-----A-----AAGTA---TT------AGACAT--G---ACA----T-----GA--------C--AT-A-----TGA-----TA--C-T-AGGCT-C-------G--A-----GCA----- 324
A.IN.95.CRIK_147 ............................................................................................................................GA---CAT---C-TCAGATT-----T---G--A------CA----- 70
A.PT.x.ALI A--A-GGG--............--CAC----ACT--C-GCC-GC-A--C----TA-----AAG-AG-CAT------A-GCAT--G---ACAT---TT----GA-----C--T-AG-----TC-TGA---CA-A--C-T-A--CT-C-------G--A-----GTA----- 324
A.SN.85.ROD .......................................................................................................................................................................... 0
B.CI.88.UC1 G----A-AG-............-GA-CG--AACCAG--G-C-GG----C-----A--G-TC--TTCA---------ATCCAC--G---ACC--T--C---CG------C--CCTC-----AC-TGAC----TA--C-TCAAC--G-----------------GTATC--- 324
B.CI.x.20_56 G--A-A-G--............AGA-CA--AA-CAG--G-C-GG----C-----A--G--C---TCA-----------CCAC--G--AACC--T-TC---C-------C--CCTC-----AC-TGAC---ATA--C-TCAAC--G-T---------------GTATC--- 323
B.CI.x.EHO A--AC--G--............--C--G--AACC----G-C-GG----------A--G--C---GCA-----------CCAC-A----ACC--T-TC---C-------CT-CCTC--A--A--TGAC----T---C-TCAGC--G-T------G--------GTATC--- 324
B.GH.86.D205_ALT A-C-A-C-GAGAG.........-----G--AACC----GCC-------C--G--A--G-TC---TCA---------ATCCAT--G---AC---TATC---C--------T-CCTC-----A--TGA-----T---T-TCAA---G-TT-----------C--GTA-C--- 327
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
AB.CM.03.03CM_510_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H2_01_AB.CI.90.7312A A-TAA-C-G-GAG.........--A--G---ACC----G-C--G----C-----A--G--CG--GCA--------.T-CCAT--G---AC---T-TC---C--------T-CCTC-----A--TT-AG-------C-TCAAC--G-T---------------GTATC--- 326
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 A-CAA-C---GAG.........-----G---ACC----G-C--G----C-----A--G--C--TGCA-----------CCAT--G---AC---T-TC---C--------Y-CTWC-----A--TT-A--------C-TCAAC--G-T---------------GTATC--- 327
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 A-CAA-C---GAG.........-----G---ACC--Y-G-C--G----C-----A--G--C--TGCA-----------CCAT--G---AC---T-TC---C-------CT-CCAC-----A--TT-A--------C-TCAAA--G-W---------------GTATC--- 327
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 A-CAA-C-C-GAG.........-----G---ACC----G-C--G----C-----A--G--C--TTCA-----------CCAT--G---AC---T-TC---C----------CGTC-----A--TT-A--------C-TCAAC--G-----------------GTATC--- 327
U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.17EC1 ----------............---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.17EFR ----------............---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.1937 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.2065 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.251_1A11 ----------............----------------------------------------------------------------------C---------------C------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------............---------AG---------------G---------------A----------------------------------------------------A---------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.251_BK28 ----------............---------AG---------------G---------------A-------------------------------G--------------------A----------------------C----------------.------------ 323
MAC.US.x.80035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.81035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.87082 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92050 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92077 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93057 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93062 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95058 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95112 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96016 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96020 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96072 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96081 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96093 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96114 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96135 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.MM142_IVMXX .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.SMM142_patent .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r90131 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.82.MNE_8 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.-.pE660.CG7G ---A--C---............--A--C---ACA----GCC-GG-------G--A--G---CAT--------------C-----------A--G------------------GAAT-A--T--T-GC---A------T-A---AG-----------------T--T---- 324
SMM.CI.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.D215 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.FTq .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.G078 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.G932 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M919 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M922 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M923 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M926 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M934 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M935 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M940 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M946 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M947 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M949 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M950 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M951 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M952 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ---A--T---............--A--C---ACA----GCC-G--------G--A--G---CAT--------------C-----------A--G------------------GAAT-A--T--T-GC---A------T-A---AG-----------------T--T---- 324
SMM.US.x.F236_H4 ---A--T---............--A--C---ACA----GCC-GG-------G--A--G----AT--------------C-----------A--G------------------GAAT-A--T--T-GC---A------T-A---AG-----------------T--T---- 324
SMM.US.x.H9 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ14_15 ...........................................................................................--G-------------------AGT-A--T--T-AC---A------T----GAGCG---------------T--TC--- 79
SMM.US.x.PBJA ...........................................................................................--G-------------------AGT-A--T--T-AC---A------T----GAGC----------------T--TC--- 79
SMM.US.x.PBJ_143 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---A--T---............--A--C---ACA-----C--G-----------A--------T--------------C-----------A--G-------------------AGT-A--T--T-AC---A------T----GAGC----------------T--TC--- 250
SMM.US.x.PGM53 ---A--T--A............--A--C---ACA-----C---G-------------G-TA--------------T--C--------------G---------------T--CAAT-A-------GA--------T-T-A-----C----------------T--T---- 250
SMM.US.x.SME543 ---A--C---............--A--C---ACA----GCC-GG----------A--G---CAT--------------C-----------A--G------------------GAAT----T--T-GC---A------T-A---AG-----------------T--T---- 324
STM.US.89.STM_37_16 .......................................................................................................................................................................... 30
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MAC.US.x.239 CAGGCCTGTCAGAGGAAGAG...GTTAGAAGAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTTCTTAACATGGCTGACAAGAAGGAAACTCGCTGA..................................................................AACAGCAGGGACTTTCCA 425
A.CI.88.UC2 ----AT--C-----A-----...TGG-AGGC--AA--G-AA--------GA-A-CAT-T..................-G-GAA-A-.......CAGGAACAACCATACTTGGTCAAA......GCAGGAAGTAGCTACTAAGAAATAGCTGAG--T-------------- 460
A.DE.x.BEN ----AT--C-----A----A...TGG-AGGC--AA--G-AA--------GA-A-CAT-T..................-G-GAA-A-.......CAGGAACAACCATACTTGGTCAAG......GCAGGAAGTAGCTACTAAGAAACAGCTGAGG-T-------------- 460
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --------C----A------...TGG-AGGC--AA--G-AA--------GA-A-CA.....................TT-A-T-A-...AGA.CAGGAACAGCTATATTTGGTCAGAACAGGAAGTAGATGA.................TGA---T-------------- 441
A.GH.x.GH1 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.87.D194 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.MCN13 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.MCR35 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GW.86.FG_clone_NIHZ .......................................................................................................................................................................... 0
A.GW.87.CAM2CG -------AC----A--T---...TGG-AGGCG-AA--G-AA--------GA-A-CA.....................TT-A-T-A-....GGGCAGGAACAACCATACATGGCCAGGGCAGGAAGTAGCTACTG.......AAAACAGCTGAG--T-------------- 471
A.GW.x.MDS .......................................................................................................................................................................... 0
A.IN.07.NNVA -------AC-----------...TGG-AGGCG--AT---AG-----G--A--A-CATTT..................-A-...-A-.AGGAGACAGGAACAACTATACTTGGTCAGG......GCAGGAAGTAGCTATT.GAAAACAGCTGAG--T-------------- 462
A.IN.95.CRIK_147 -----T-AC-----------...TGG-AGGCG--A--G-AA-----G--AA-A-CCTTT..................-GC...-A-...GAGACAGGAACAACTATACTTGGTCAGA......ACAGGAAGTAGCTACT.GAAAACAGTTGAG--T-------------- 206
A.PT.x.ALI --------C----A--T---...TGG-AGGC---A--G-AA--------GA-A-CA.....................TT-A-TAAG.....AACAGGAACAGCTG.ATTTGGTCAGGGCAGGAAGTAACTACTG.......AAAACAGCTGAG--T-------------- 457
A.SN.85.ROD .......................................................................................................................................................................... 0
B.CI.88.UC1 ----AT-AC-----A-G---...TGA-AGGCT--A----AA--------GA-A-C-.....................--AGA--AGGCAAGAG.ACAGCAGCATAAA.CAGGAACTAGCTGACACT...GCACAAG.AGGGAAACTAGCTGAC--C-------------- 464
B.CI.x.20_56 ----G--AC-----A-----...TGG-AGGCT--A----AA--------AA-A-C-.....................--AGA--AGGCAGGAA.ACAGCAGCTTAAA.GAGGAACTAGCTGACAGT...GCATAA..ACAGGAACTAGCTGAC--T-------------- 462
B.CI.x.EHO ----AA--C-----A-----...TGG-AGGCT-AA--G-GA--------AA-A-C-.....................--AGAG-AG.ACAGGAAATAACAGCACAAAGAGGAACTAGCTAACACTG...CATA.GAGAAGGAAACTAGCTGAT--T---.---------- 464
B.GH.86.D205_ALT ----G--AC-------G---...TGG-AGGCT--A----AA--------GA-A-C-.....................--AGAT-AGGCAAGAG.ACAGCAGCATAAA.CAGGAACTAGCTGACACT...GCACAAG.AAGGAAACTAGCAGAC--T-------------- 467
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
AB.CM.03.03CM_510_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H2_01_AB.CI.90.7312A ----AT-AC-----A-G--A...TGG-AGGCT--A----AA---------A-A-C-.....................--AGAG-AGACAGGAAAGCAGCAGCATAAA.GAGGAACTAGCTGACGCT...GCATAAGAAAGGAAACTGGCTGAC--T-------------- 468
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ----AT-RC-----A-G--A...TGG--GGCT-AA--G-AA---------A-A-C-.....................--AGAG-AGACAGGAAARCAGCAGCATAA...GRGAACTAGCTGACGCT...GCATAAGAAAGGAAACTGGCTGAC--T-------------- 467
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ----AW--C-----A-G--A...TGG--GGCT-AA--G-AA---------A-A-C-.....................--AGAG-AGACAGGAAAACARCAGCATAAA.GGGGAACTAGCTGACGCT...GCATAAGAAAGGAAACTGGCTGAC--T-------------- 469
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ----AA--C----AA-G--A...TGG-AGGCT--A--G-AA---------A-A-C-.....................--AGAG-AGACAGGAA.GACAGCAGCATAAAGGGGAACTAGCTGACACT...GCATAAGAAAGGAAACTGGCTGAC--T-------------- 469
U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.17EC1 --------------------...---------------------------------------------------------------..................................................................------------------ 425
MAC.US.x.17EFR --------------------...---------------------------------------------------------------..................................................................------------------ 425
MAC.US.x.1937 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.2065 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.251_1A11 --------------------...---------------------------------------------------------A-A---..................................................................G----------------- 425
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------C-----------...---------------------------------------------------------------..................................................................G----------------- 425
MAC.US.x.251_BK28 --------------------...-------------------------------------------------G-------------..................................................................G-T--------------- 424
MAC.US.x.80035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.81035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.87082 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92050 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92077 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93057 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93062 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95058 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95112 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96016 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96020 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96072 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96081 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96093 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96114 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96135 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.MM142_IVMXX .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.SMM142_patent .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r90131 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.82.MNE_8 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.-.pE660.CG7G ---A-T--------------...--A-AG------------------------A----A--------------------AA-----..................................................................G----------------- 425
SMM.CI.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.D215 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.FTq .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.G078 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.G932 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M919 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M922 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M923 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M926 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M934 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M935 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M940 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M946 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M947 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M949 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M950 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M951 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M952 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -----T--------------..GTAA-AG------------------------A----A--------------------AA-----..................................................................G----------------- 426
SMM.US.x.F236_H4 -----T--------------...--A-AG------------------------.----A--------------------AA-----..................................................................G----------------- 424
SMM.US.x.H9 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ14_15 -----T-----A--------...--GCAG------------------------T-A--A---------------A----AA---A-....................................GACAGCAGGGACTTTCCACAAA........G----------------- 202
SMM.US.x.PBJA -----T-----A--------...--GCAG------------------------T-A--A---------------A----AA---A-....................................GACAGCAGGGACTTTCCACAAA........G----------------- 202
SMM.US.x.PBJ_143 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----T-----A--------...--GCAG------------------------T-A--A---------------A----AA---A-..............GACAGCAGGGACTTTCCACAAAGACAGCAGGGACTTTCCACAAA........G----------------- 395
SMM.US.x.PGM53 -----T------G-------...--A-AG------------------------T-A--A--------------------GA-----..................................................................G----------------- 351
SMM.US.x.SME543 -----T--------------...--A-AG---------------------A--TA---A-------------G------AA-----....................................GACAGCAGGGACTTTCCACAA................----------- 439
STM.US.89.STM_37_16 ...................................................................................-A-..........CCGCAAGAGGCCTTCTAAAGATGGCTGACAAGAAG.........GAAACAAGCTGAG----------------- 98
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NF-κ-B-I TATA Box 5’ LTR U3 end 5’ LTR R repeat begin

TAR element start
+1 mRNA start site

MAC.US.x.239 CAA.GGGGATGTTAC..GGGGAGGTACTGGGGAGGAGCCGGTCGGGAACGCCCACTTTCTTGATGTATAAATATCACTGCATTTCGCTCTGTATTC...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGAGGTTCTCTCCAGCACTAGCAGGTAGAGCCTGG 589
A.CI.88.UC2 G--.----C---A--CAA------G--AT---------T---G----------T-A-A---AC---------G-AC-C--T-CC---A-------T...--C------------------------C--------A---------------------C---------C-- 626
A.DE.x.BEN G--.----C---A--CAA------G--AT---------T---G----------T-A-A---AC---------G-AC-C--T-C-T--AT-------...---------------------------C--------A---------------------------------- 626
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG G--.----C---A--CA-------G--GT-------A-----G----------T-A-A.C-TC---------G-AC-C--TGC-T--AT-------...---------------------------C------------------------------------------- 606
A.GH.x.GH1 ..................................................................................................C----------.-C---------------------------------------------------------- 71
A.GM.87.D194 ...................................................................................................----------------------------------------------------------------------- 71
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ...................................................................................................----------------------------------------------------------------------- 71
A.GM.x.MCN13 ...................................................................................................----------------------------------------------------------------------- 71
A.GM.x.MCR35 ...................................................................................................----------------------------------------------------------------------- 71
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ...................................................................................................----------.-C---------------------------------------------------------- 70
A.GW.87.CAM2CG G--.----C---AC-AG.------G-TAT---------T---G----------T-A-A-C-TC---------TCAC-C--TGC-T--AT----C-T..C----------------------------------------------------------------------- 637
A.GW.x.MDS ...................................................................................................----------------------------------------------------------------------- 71
A.IN.07.NNVA G--.----C---A--CA-------G--AT-------------G----------T-A-ATC-TC---------G-AC-C--TGC-T--AT----C-T..C---------------------------C---------AG..-C---...---.T----------------- 623
A.IN.95.CRIK_147 G-T.----C---A--CA-------G--AT---------T---G----------T-A-ATC-TC---------G-AC-C--T.--T--AT----C-T..C----------------------------------------------------------------------- 372
A.PT.x.ALI G--.----C---A--CA-----A-G--AT---------T---G----------T-A-A.C-CC---------G-AC-C--TGC-T--AT-------...----------------------------------------------------------------------- 622
A.SN.85.ROD ...................................................................................................G---------------------------------------------------------------------- 71
B.CI.88.UC1 A--.-A--C---A--AT.------G--AT--------TT---T-----------T-AAA-CTC---------G-AC-C--T-C-T--AT-------...---------------------------C------------------------------------------- 629
B.CI.x.20_56 AT-.----CA--A--AA.------A--AT---------T---G-----------T-AAAAATC---------G-AC-C--T--CT--AT----AC-...---------------------------C------------------------------------------- 627
B.CI.x.EHO G--.----C---A--AGT------G--AT---------A--.GA----------TCAAGACTC---------G-AC-C--T--GT--AT-------...---------------------------C------------------------------------------- 629
B.GH.86.D205_ALT A--.-A--C---A--AT.------AG-AA------G-TT---T-----------T-AAA-CTC---------G-AC-C--T-C----AT-------...----------------------------------------------------------------------- 632
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
AB.CM.03.03CM_510_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H2_01_AB.CI.90.7312A G--.----C---A--AGT------G--AT--------TT---G-----------T-AAGCCTC---------G-AC-C--T-C-T--AT-------...----------------------------------------------------------------------- 634
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 G--.----C---A--AGT------G--AT--------TT--CG-----------T-AAT-CTC---------R-AC----T-C-T--AT-------...----------------------------------Y------------------------------------ 633
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 G--.----C---A--AGT------G--AT--------TT---G-----------T-AAT-CTC-----------AC-Y--T-C-T--AT-------...----------------------------------------------------------------------- 635
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 G--.----C---A--AGT------G--AT--------TT---G-----------T-AAT-CTC---------G-AC-C--T-C-T--AT-------...----------------------------------------------------------------------- 635
U.FR.96.12034 ..............................................G-ACG--CTCAAA-GATCTGTAT--ATGT--CCGC-C-TTGCA-TGTA-T..C-------------------------------------------------------G--------------- 122
MAC.US.x.17EC1 ---.-----------..-------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------- 589
MAC.US.x.17EFR ---.-----------..-------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------- 589
MAC.US.x.1937 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.2065 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.251_1A11 ---.----.------..--------------------------------A----------------------------------T---A----G--...----------------------------------------------------------------------- 588
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---.-----------..--------------------------------A----------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------- 589
MAC.US.x.251_BK28 ---.----------.............----------------------A----------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------- 577
MAC.US.x.80035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.81035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.87082 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92050 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92077 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93057 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93062 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95058 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95112 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96016 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96020 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96072 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96081 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96093 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96114 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96135 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.MM142_IVMXX ...................................................................................................----------------------------------------------------------------------- 71
MAC.US.x.SMM142_patent ...................................................................................................----------------------------------------------------------------------- 71
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r90131 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.82.MNE_8 ...................................................................................................----------------------------------------------------------------------- 71
MNE.US.x.MNE027 ...................................................................................................----------------------------------------------------------------------- 71
SMM.-.pE660.CG7G ---.----C---C-..T---------------------T--CT.-------------AT-CTC-----------A---------------------...----------------------------------------------------------------------- 588
SMM.CI.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B ....................................................................................................--------A-----------C-----A------C-A----------G-------TAGTA-GT-------- 70
SMM.SL.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.D215 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.FTq .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.G078 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.G932 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M919 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M922 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M923 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M926 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M934 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M935 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M940 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M946 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M947 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M949 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M950 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M951 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.M952 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ---.----C---C-T..---------------------T--CT.-------------AT-CTC-----------A---------------------...----------------------------------------------------------------------- 589
SMM.US.x.F236_H4 ---.----C---C-T...--------------------T--CT.-------------AT-CTC----------CA---------------------...----------------------------------------------------------------------- 586
SMM.US.x.H9 ..................................................................................................C----A------------------------------------------------------------------ 72
SMM.US.x.PBJ14_15 ---A----------..C---------------------T--CT.-----------G-AT-CTC----------CA---------------------...----A------------------------------------------------------------------ 366
SMM.US.x.PBJA ---A----------..C------------------------CT.-----------G-AT-CTC----------CA---------------------...----A------------------------------------------------------------------ 366
SMM.US.x.PBJ_143 ..................................................................................................C----A------------------------------------------------------------------ 72
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---A----------..C---------------------T--CT.-----------G-AT-CTC----------CA---------------------...----A------------------------------------------------------------------ 559
SMM.US.x.PGM53 ---A----------T..-------------------A-T---T.---C---------AT--TC----------CA---------------------...----------G-C------------------------------------------------C--------- 515
SMM.US.x.SME543 ---.----C---C-T..---------------------T--CT.-------------AT-CTC----------CA------------------G--...----------------------------------------------------------------------- 602
STM.US.89.STM_37_16 ---.----C---A--A..---GA-GTACT---------T---G----------TT--A---TC----------CA--C--T-A-A-----------...----A-----------------------------------------------------------------A 262
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TAR element end Poly-A signal 5’ LTR R repeat end 5’ LTR U5 start
MAC.US.x.239 GTGTTCCCTGCTAGACTCTCACCAGCACTTGGCCGGTGCTGGGCAGAGTGACTCCACGCTTGCTTGCTT..AAAGCCCTCTTCAATAAA.GCTGCCATTTTAGAAGTAAGCTA..GTGTGTGTTCCCATCTCTCCTAGCCGCCGCCTGGTCAACTCGGTACTCA..A.TA 751
A.CI.88.UC2 -------------------------TG--C------CA---------.C-G------------------..----A------.------.-------A.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT---TCTGAG 788
A.DE.x.BEN ------------G------------T-----------A---------.C-G------------------..----A-------------.-------G.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT---TCTGAG 789
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -------------------------T-----------A---------.C-G------------------..----A------.------.-------G.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT---CCTAAG 768
A.GH.x.GH1 -------------------------TG---------CA---------.C-G------------------..----A------.------.-------A.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT---TCTGA- 233
A.GM.87.D194 -------------------------TG---------CA---------.C-G------------------..----A------.------.-------G.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT---TCTGAG 233
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ------------G------------TG---------C----------.C-G------------------.A----A------.------.-------G.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT--TCCTGAG 234
A.GM.x.MCN13 -----------------------G-TG---------CA---------.C-G------------------.A----A------.------.-------G.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT---TCTGA- 234
A.GM.x.MCR35 -----------------------G-TG---------CA---------.C-G------------------.A----A------.------.-------G.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT---TCTGA- 234
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -------------------------TG---------C----------.C-G------------------..----A-----.-------.-------A.-------C---T--A.-------C---------------T------------.-TC----GT---CCTG-- 232
A.GW.87.CAM2CG -------------------------TG---------CA---------.C-G------------------..----A------.------.-------G.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT---CCTGA- 799
A.GW.x.MDS -------------------------TG---------CA---------.C-G------------------..----T------.------.-------G.-------C---T--A.-----------------------T------------.-T-----GT---CCTGA- 233
A.IN.07.NNVA -----...A----------------TG---------C----------.C-G------------------..----A-------------.-------G.-------C---TC-A.-----------------------T------------.-G-----GT---CCTGAG 783
A.IN.95.CRIK_147 ------------G------------TG---------CA---------.C--------------------..----A------.------.-------G.-------C---T--A.------------------T----T------------.-T-----GT---TCTGA- 534
A.PT.x.ALI -------------------------TG---------CA---------.C-G------------------..----A------.------.-------A.-------C-G-T--A.AG---------------------T------------.-T-----GT---CCTGAG 784
A.SN.85.ROD -----------------------------------------------.C-G-C----------------..---AA------.------.-------G.-------C---T--A.-------C---------------T------------.-T-----GT---CCTGAG 233
B.CI.88.UC1 -----------------------------------------------.C-G------------------..---A-------.------..------A.-------C---T-GA.-----------------------T------------.-T--AA-G---TACTAA- 790
B.CI.x.20_56 -----------------------------------------------.C-G------------------..---A-------.------..------C.-------C---T-GA.-----------------------T------------.-T--A--G---CACTGAG 788
B.CI.x.EHO -----------------------------------------------.C-G------------------..---A-------.------.A-----TA.-------C---AC-A.-----------------------T------------.-T-----G---CACTAG- 791
B.GH.86.D205_ALT -----------------------------A----A---T--------.C-G------------------..---A-------.------..------A.-------C---.--A.-----------------------T--.---------.-------G---C..-... 786
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CI.92.Abt96 .......-------------------G---------------------Y-G------------------AC----A------.------.-------AA------------A-GT-----------------------T-------------C------GT--GCGTAGC 161
AB.CM.03.03CM_510_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H2_01_AB.CI.90.7312A -----------------------------------------------.C-G------------------..---A-------.------.-------A.-------C---TC-A.-----------------------T------------.-------GT---GCTGA- 796
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ------------G----------------------------------.C-G------------------..---A-------.------.------TA.-------C---TC-A.-----------------------T------------.-Y-----GTC--GCTW-- 795
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -----------------------------------------------.C-G------------------..---A-------.------.------TA.-------C---TC-A.-----------------------T------------.-T-----GTC--GCTA-- 797
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ------------G----------------------------------.C-G------------------..---A-------.------.------TA.-------C---TC-A.-----------------------T------------.-T-----GTC--GCTA-- 797
U.FR.96.12034 -------------------------T-----------A-------------------------------..---A------.-------.-------G.-------C------A.-----------------------T-------------T.----AGA-TCACCT-- 285
MAC.US.x.17EC1 ---------------------------------------------------------------------..------------------.-----------------------..-------------------------------------------------..-.-- 751
MAC.US.x.17EFR ---------------------------------------------------------------------..------------------.-----------------------..-------------------------------------------------..-.-- 751
MAC.US.x.1937 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.2065 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.251_1A11 --T------------------------------------------------------------------..------------------.-----------------------..-----------------------T------------------------G..G.-- 750
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------------------------G------------------..----A-------------.-----------------------..-----------------------T------------------------G..G.-- 751
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------------------A---------------G------------------..----A-------------.---------------------C-..-----------------------T------------------------G..G.-- 739
MAC.US.x.80035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.81035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.87082 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92050 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92077 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93057 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93062 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95058 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95112 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96016 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96020 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96072 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96081 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96093 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96114 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96135 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------------------------------G------------------..----A-------------.--------.--------------..-----------------------T------------------------G..G.-- 232
MAC.US.x.SMM142_patent -----------------------------------------------C--G------------------..----A-------------.--------.--------------..-----------------------T------------------------G..G.-- 232
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r90131 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.82.MNE_8 --------------------------------------------------G------------------..----A-------------.------T-.------------C-..-------C---------------T------------------------G..-.-- 232
MNE.US.x.MNE027 -----------------------------------------T--------G------------------..----A-------------.-------.-------------C-..-C---------------------T-------------------------..-.-- 232
SMM.-.pE660.CG7G --------------------------------------------------G------------------..----A-------------.--------.------------A-..-----------------------T-------------T----------G..-CAC 750
SMM.CI.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B ------T--A---A-------A-CAGCAACA-G-CA-TGCT--GTAGAC-G------------------......GA----.-------G-----A-C.-------C---TC-A.-A--------T------------T-------------TTCG--GT-C-G.....G 226
SMM.SL.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.CFU212 ........................................................................................................................................................T----------GCT-AC- 18
SMM.US.D215 ........................................................................................................................................................T----------G..T..C 14
SMM.US.FTq ........................................................................................................................................................T-----------..C..T 14
SMM.US.G078 ........................................................................................................................................................T----------TTGTGAT 18
SMM.US.G932 ........................................................................................................................................................C----------G..-TAC 16
SMM.US.M919 ........................................................................................................................................................T----------G..-AAC 16
SMM.US.M922 ........................................................................................................................................................T----------G..-AAC 16
SMM.US.M923 ........................................................................................................................................................T----------G..-.AC 15
SMM.US.M926 ........................................................................................................................................................T----------G..C.-C 15
SMM.US.M934 ........................................................................................................................................................T----------G..C.-C 15
SMM.US.M935 ........................................................................................................................................................T----------G..-AAC 16
SMM.US.M940 ........................................................................................................................................................T----------TTGTGAT 18
SMM.US.M946 ........................................................................................................................................................T----------G..C.-C 15
SMM.US.M947 ........................................................................................................................................................T----------G..-.AT 15
SMM.US.M949 ........................................................................................................................................................C----------T..TGAT 16
SMM.US.M950 ........................................................................................................................................................C----------G..T.-C 15
SMM.US.M951 ........................................................................................................................................................T----------T..TGAT 16
SMM.US.M952 ........................................................................................................................................................C----------G..C.-C 15
SMM.US.SIVsmE660-FL10 --------------------------------------------------G------------------..----A-------------.--------.------------A-..-------C---------------T-------------T----------G..-CAC 751
SMM.US.x.F236_H4 --------------------------------------------------G------------------..----A-------------.-------A.------------A-..-----------------------T-------------T----------G..-CAC 748
SMM.US.x.H9 ------------G------------------------------------RG------------------.A----A-------------.-------G.------------C-..-----------------------M-------------T----------G..-.AC 234
SMM.US.x.PBJ14_15 --------------------------------------------------G------------------..----A-------------.--------.------------C-..-------------------------------------T----------G..G.AC 527
SMM.US.x.PBJA --------------------------------------------------G------------------..----A-------------.--------.------------C-..-------------------------------------T----------G..-.AC 527
SMM.US.x.PBJ_143 -------------------------------------------------RG------------------.A----A-------------.--------.------------C-..------------------M----Y-------------T----------G..-.AC 234
SMM.US.x.PBJ_6P6 --------------------------------------------------G------------------..----A-------------.-------..------------C-..-------------------------------------T----------G..-.AC 719
SMM.US.x.PGM53 ------------------------------------------------C-G------------------..----A-------------.------GC.------------A-..-----------------------T-------------T----------G...AAC 676
SMM.US.x.SME543 --------------------------------------------------G------------------..----A-------------.--------.------------A-..-----------------------T-------------T----------G..-CAC 764
STM.US.89.STM_37_16 ----------------------------------A--------T------G------------------..-T-TAT------------.-------A-------------A-..-----------------------T-------------------------A..... 422
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MAC.US.x.239 AT.AAGAA................GACCCTGGT.CTGTTAGGACCCTTTCTGCTTTGGG.AAACCGAAGCA...GGAAAATCCCTAGCAGATTGGCGCCTGAACAGGGACTTG.AAGGAGAGTGAGAGACTCC.TGAGT.ACGGCTGAGTGAAGGCAGTAAGGGCGGCAG 896
A.CI.88.UC2 TAAC-A..................---------.--------------C-C--------.--T--A----G...----------------G--------C-------------.---AG--C-----AG-C-T.G--AC.------------------------------ 932
A.DE.x.BEN TAAC-A..................---------.--------------CTC--------.--T--A-G---...----------------G--------C-------------.---AG--C-----AG-C-T.G--AC.T----------------------------- 933
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG TGAC-A..................---------.--------------CT---------.G---------G...-------A-----------------C-----.-------.-------C-...........G--AC.------------------------------ 901
A.GH.x.GH1 TAAC-A..................---------.--------------C.C--------.--T--A-G---...----------------G--------C.------------.--A-G--C-----AG-C-T.G--AC.------.--------T-----.-------- 373
A.GM.87.D194 TAAC-A..................---------.--------------C-C------A-.--T--A-G---...----------------G--------C-------------A---AG--C-----AG-C-T.G--AC.------------------------------ 378
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 TAAC-A..................---------.--------------CT---------.-------G---...----------------G--------C-------------.-G-A---C-----AG-CTT.G--AC.------------------------------ 378
A.GM.x.MCN13 TAAC-A..................---------.-------------------------.-----A-----...----------------G--------C------------A.G--A---C---A-AG-CTT.G--AC.------------------------------ 378
A.GM.x.MCR35 TAAC-A..................---------.-----------------A-------.-----A-----...----------------G--------C-------------.---A---C---A-AG-CTT.G--AC.------------------------------ 378
A.GW.86.FG_clone_NIHZ TAAC-A..................---------.--------------CT---------.-------G---GGC----------------G--------C-----.-------.---A---C-----AG-CTT.G--ACA-G-----G---------------------- 379
A.GW.87.CAM2CG TAAC-A..................---------.--------------CT---------.-----A-G---...----------------G--------C-------------.---A---C---A-AG-CTT.G--AC.------------G----------------- 943
A.GW.x.MDS TAAC-A..................---------.--------------CT---------.-------G---...----------------G--------C-------------.---A---C-----AGTCTT.GA-AC.------------------------------ 377
A.IN.07.NNVA TAAC-A..................---------.--------------CT---------.--T--A-G--T...----------------G--------C-------------.---A--GC-----AG-C-T.G--AC.------------------------------ 927
A.IN.95.CRIK_147 TAAC-A..................---------.--------------CT---------A--C----G---...------------T---G--------C-------------.-------C-----AGTCTT.G--AC.------------------------------ 679
A.PT.x.ALI TAAC-A..................---------.-------------------------.----G--G---...----------------G--------C-------------.---A---C-----AGTCTA.G--AC.------------------------------ 928
A.SN.85.ROD TAAC-A..................---------.--------------CT---------.-------G---...----------------G----------------------.---A---C-----AGTCTT.G--AC.------------------------------ 377
B.CI.88.UC1 --A--...................---------.-------------------------.-----A-G---...-------------------------C----------A--.---A----------T--T-.G---C.------------------------------ 933
B.CI.x.20_56 T-C--...................---------.---------------------C---.-G--T--G---...-A-----------------------C-------------.---A----------T--T-.G---C.----T------------------------- 931
B.CI.x.EHO ........................A--------.------------C------------.-----A-G---...-------------------------C----------C--.-G-A----------T--T-.G-GAC.------------------------------ 929
B.GH.86.D205_ALT .................CTGATA.---------.--------------CT---------.----------G...-------------------------C----------C--..G-A----------T--T-AA---C.--A--------------------------- 930
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ............................................................................................-------C-------------.-G-A----------T--T-.G---C.------------G----------------- 75
G.CI.92.Abt96 -A......................---------.------------------------R.G----AG---G...-------------------------C-------------.-GAAG---------T-CTT.---AC.-----A------------------------ 301
AB.CM.03.03CM_510_03 .................................................................................................--C----------C-...G-A----------T--T-AG---C.--A--------------------------- 69
H2_01_AB.CI.90.7312A TAA-G...................---------.--------------CT---------.-----T-----...----------------G--------C----------CC-..--A----------T--T-.G--AC.--A--------------------------- 938
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 G.......................---------.--------------CT---------.-----T-----...----------------G--------C----------CC-..--A----------T--T-.G-GAC.--A--------------------------- 933
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 G.......................---------.--------------CT---------.-----T-----...----------------G--------C----------CC-..--A----------T--T-.G-GAC.--A--------------------------- 935
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 G.......................---------.--------------CT---------.-----T-----...----------------G--------C----------CC-..--A----------T--T-.G-GAC.--A---------------C----------- 935
U.FR.96.12034 TA......................A--------A--------------CT---------.-----AG----...----------------G--------C-------------.-...----------T--T-TGA-AC.T-----------G----------------- 424
MAC.US.x.17EC1 --.-----................---------.-------------------------.-----------...---------------------------------------.-------------------.-----.------------------------------ 896
MAC.US.x.17EFR --.-----................---------.-------------------------.-----------...---------------------------------------.-------------------.-----.------------------------------ 896
MAC.US.x.1937 ........................................................................................................................................................................-- 2
MAC.US.x.2065 ........................................................................................................................................................................-- 2
MAC.US.x.251_1A11 --.-----................---------.-------------------------.-----------...-------------------------C-------------.-------------------.-----.------------------------------ 895
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --.---G-................---------.-----------------------A-.-----------...---------------------------------------.-------------------.-----.------------------------------ 896
MAC.US.x.251_BK28 --.-----................---------.-----------------------A-.-----------...-------------------------C-----.-------.-------------------.-----.------------------------------ 883
MAC.US.x.80035 ........................................................................................................................................................................-- 2
MAC.US.x.81035 .......................................................................................................................................................................--- 3
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.87082 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92050 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92077 .......................................................................................................................................................................--- 3
MAC.US.x.93057 .........................................................................................................................................................................- 1
MAC.US.x.93062 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95058 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95112 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96016 .......................................................................................................................................................................--- 3
MAC.US.x.96020 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96072 ...................................................................................................................................................................------- 7
MAC.US.x.96081 .....................................................................................................................................................................----- 5
MAC.US.x.96093 .......................................................................................................................................................................--- 3
MAC.US.x.96114 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96135 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.MM142_IVMXX --.--A--GACCCTGGTCTGTTAG---------.-------------------------.-----------...-------------------------C-------------.-------------------.-----.------------------------------ 393
MAC.US.x.SMM142_patent --.--A--GACCCTGGTCTGTTAG---------.-------------------------.-----------...-------------------------C-------------.-------------------.-----.------------------------------ 393
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r90131 ........................................................................................................................................................................-- 2
MNE.US.82.MNE_8 --.-----................---------.-------------------------.-----------...-------------------------C-------------.-------------------.-----.------------------------------ 377
MNE.US.x.MNE027 --.-----................---------.-------------------------.-----------...-------------------------C-------------.-------------------.-----.------------------------------ 377
SMM.-.pE660.CG7G --.-----................---------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------.----.-----.------------------------------ 894
SMM.CI.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B --.--CG.................AG-------A----C--A-----C--ACTC-----.GGCAACTCCTGAGT-A------T--G----T--------C-------------.---AC................-GAC.T----------------------------- 359
SMM.SL.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.CFU212 GAA.....................---------.-------------------------.C------G---...-------------------------C-------------.-------------------.-----.------------------------------ 159
SMM.US.D215 -G.T-A-.................A--------.-------------------------.-----A--.--...-------A-----------------C----------CC-.-------------------.-----.------------------------------ 157
SMM.US.FTq -G.C-A..................---------.---------------------C---.------G--T-...-------------------------C-------------.-------------------AA----.------------------------------ 158
SMM.US.G078 --.-----................---------.-------------------------.-----AG----...-------------------------C-G-----------.-------------------.-----.------------------------------ 163
SMM.US.G932 ........................A--------.-------------------------.-----------...----------------G--------C-------------.-------------------.-----.------------------------------ 154
SMM.US.M919 --..----................---------.-------------------------.C------G---...-------------------------C-------------.--------------.----.-----.------------------------------ 159
SMM.US.M922 --.-----................---------.-------------------------.C------G---...-------------------------C-------------.--------------.----.-----.------------------------------ 160
SMM.US.M923 --.-----................-.-------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------.----.-----.------------------C----------- 158
SMM.US.M926 --.-----................---------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.-------------------.-----.------------------------------ 160
SMM.US.M934 --.-----................---------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.-------------------.-----.------------------------------ 160
SMM.US.M935 --.-----................---------.-------------------------.C------G---...-------------------------C-------------.--------------.----.-----.------------------------------ 160
SMM.US.M940 --.-----................---------.-------------------------.-----AG----...-------------------------C-------------.-------------------.-----.------------------------------ 163
SMM.US.M946 --.-----................---------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.-------------------.-----.------------------------------ 160
SMM.US.M947 --.-----................---------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------.----.-----.------------------C----------- 159
SMM.US.M949 --.-----................---------.-------------------------.------G----...-------------------------C-------------.------..........---.-----.------------------------------ 151
SMM.US.M950 --.-----................---------.-------------------------.-------G---...----------------G-------------------A--.-------------------.-----.------------------------------ 160
SMM.US.M951 --.-----................---------.-------------------------.-----AG----...-------------------------C-------------.--A---G------------.C----.------------------------------ 161
SMM.US.M952 --.-----................---------.-------------------------.-------G---...----------------T--------C-------------.-------------------.-----.------------------------------ 160
SMM.US.SIVsmE660-FL10 --.-----................---------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------.----.-----.------------------------------ 895
SMM.US.x.F236_H4 --.-----................---------.------------------------A.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------.----.-----.------------------------------ 892
SMM.US.x.H9 --.-----................-S-------.----------Y--------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------.----.-----.------------------C----------- 378
SMM.US.x.PBJ14_15 --.-----................-C-------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------.----.-----.------------------C----------- 671
SMM.US.x.PBJA --.-----................-C-------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------.----.-----.------------------C----------- 671
SMM.US.x.PBJ_143 --.-----................-S-------.----------Y--------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------.----.-----.------------------C----------- 378
SMM.US.x.PBJ_6P6 --.-----................-C-------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------.----.-----.-----C------------C----------- 863
SMM.US.x.PGM53 --A-----................---------.-------------------------.C------G---...-------------------------C-------------.--------------.----.-----.------------------------------ 821
SMM.US.x.SME543 --A-----................---------.-------------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.------.-------.----.-----.------------------------------ 908
STM.US.89.STM_37_16 ........................---------.-------------------------.CT--T--G---...-A-----------------------C-------------.-------------------.-----.------------------------------ 560
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MAC.US.x.239 GAACCAACCACGACGGAGTGCTCCTATAAA.GGCG.....CGGGTC..GGTACCAGA...CGGCGTGAGGAGC.GGGAGAGGAAGAGGCCTCC.GGT.TGCAGGTAAGTGCA....ACAC.AA...A.AAAGAAATAG....CTGTCTT.TTA.TCC..AGGAAGGGG.. 1033
A.CI.88.UC2 ----A---------------------G---.A---.....----C-AA-------A-AGG-------T-----.-----T-A-----------G---.GAA.---------CTACAC-.AA--ACTGT-GCC-G.A-AAGGCT---TA-CC--.CTTTT--AC--..-.. 1086
A.DE.x.BEN ----A---------------------G---.----.....----C-GA-------A-.GG-------T-----.-----T-A-----------G---.GAA.-------A-CTACAC-.AA--ACTGT-GCC-G.A-AAGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC--..-.. 1086
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----A---------------------G---.----.....----C-GA-------A-GG.-------T-----.-----T.A-----------G---.GAA.-------A-CTACAC-.AA--ACTGT-GCC-G-A-AAGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC--..-.. 1054
A.GH.x.GH1 ----A---------------------G---.A---.....----C-GA-------A-.GG-------T-----.-----T-A-----------G---.GAA.---------CTACAC-.GA--ACCGT-GCC-G.A-AAGGCTA--TA-CC--TCTTTT--AC--..-.. 527
A.GM.87.D194 ----A---------------------G---.A---.....----C-GA------GA-..G-------T-----.-----T-A-----------G---.GAA.-------A-CTACAC-.GA--ACTGT-GCC-G.A-AAGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC--..-.. 530
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----A---------------------G---.----.....-A--C-AA-------A-GG.-------T-----.-----T.C-----------G---.GAA.-------A-CTACAC-.AA--ACTGT-GCCGG.A-AAGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC--..-.. 530
A.GM.x.MCN13 ----A---------------------G---.----.....-A--C-AA-------A-GG.-------T-----.-----T.A-----------G---.GAA.-------A-CTACAC--AA--ATTGT-GCC-G.G-AGGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC--..-.. 531
A.GM.x.MCR35 ----A---------------------G---.----.....-A--C-AA-------A-GG.-------T-----.-----T.A-----------G---.GAA.-------A-CTACAC--AA--ATTGT-GCC-G.A-AGGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC--..-.. 531
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ----A-----GC--------------G---.----.....----C-GA-------A-G..-------T---.-.-----T.CG----------G---.GAAG-------A-CTACAC-.AA--ACTGT-GCC--.AGAGGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC--..-.. 530
A.GW.87.CAM2CG ----A-------------------AG----.----.....-A--C-GA-------A-GG.-------T-----.-----T.C-----------G---.GAA.-------A-CTACAC-.AA--ACTGT-GCCTG.A-AGGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC--..-.. 1095
A.GW.x.MDS ----A---------------------G---.A---.....----C-AA-------A-GG.-------T-----.-----T-A-----------G---.GAA.-------A-CTACAC-.GA--ACTGT-GCC--.A-AGGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC--..-.. 530
A.IN.07.NNVA ----A---------------------G---.A---.....----C-AA-------A-GG.-------T-----.-----T-A-----------G---.GAA.-------A-CT.CAC-.AA--ACTGT-GCC-G.A-AAGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC--..-.. 1079
A.IN.95.CRIK_147 ----A---------------------G---.----.....----C-GA------.A-GG.-------T-----.-----T.C-----------G---.GAA.-------A-CTACAC-.AA--ACTGT-GCC-G.A-AGGGCT--CTA-CC--.C-TTT--AC--..-.. 830
A.PT.x.ALI ----A---------------------G---.----.....-A--C-AA-------A-GGC-------T-----.-----T.------------G---.GAA.-------A-CTACAC-..A--ATTGT-GCC.G.A-AGGGCT---TA-CC--.C-TTT--AC--..-.. 1079
A.SN.85.ROD ----A---------------------G---.----.....----C-GA-------A-GG.-A-----T-----.-----GA------------G---.GAA.-------A-CTACAC-.AA--ACTGT-GCC.G.A-AGGGCT--CTA-CC--.C-TTT--AC--..-.. 529
B.CI.88.UC1 ---T--------------A------G----.----.....-A--C-..--------G...-A-----------.-----GAA-----------G--AGGAA----G---A-T....C-..A--TTCTG--TT.G...............TC-G.CT-TA--A----A-.. 1066
B.CI.x.20_56 ---T--------------A------G----.----.....----C-..--------G...-------------.-----GAA-----------G--AGGAA----G---A-T....C-..A--TTTTG--TT.G...............TC-G.CT-TA--A-G--A-.. 1064
B.CI.x.EHO ---T---------------------G----.AA--.....-A--C-..--------G...-A-----------.-----GA--------TC-GG-AGTAAA--------A-T....C-..A--TTTGC--TTCG...............TC--.CT-TAG-AC---.-.. 1062
B.GH.86.D205_ALT ---T--------------A------G----.A---.....-A--C-..--------G...-A-----------.-----GA-------.----G--A.GTA--------A-T....C-..A--TTTTGC-TT.G...............TC--.CT-TA-A--G--A-.. 1061
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ---T--------------A------G----.A---.....-A--C-..--------G...-A-----------.-----GA------------G--A.GTA----G---A-T....C-..A--TTTTA--TT.G...............TC--.CT-TA--A----A-.. 207
G.CI.92.Abt96 --T-----------------T-----G---.----.....------..---------...-A---------A-.-----T.------------G---GC-------------....C--AA--TTTGT-GCC---A--GGCTG--AA-C.C--.C-T..T-A-TA-TC.. 448
AB.CM.03.03CM_510_03 ---T--------------A------G----.----.....-A--CT..--------G...-A-----------.-----GAA-----------G--A.GTAG-------A-T....C-..A--TTTTGC-TT.G...............TC-G.CT-TA-A--.--A-.. 200
H2_01_AB.CI.90.7312A ---T--------------A------G----.----.....-A-..-..--------G...-A-----------.-----GA------------G--A.GTA--------A-T....C-..A--TTTTG--CT.G...............TC--.CT-TAGA-G--A.-.. 1067
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ---T--------------M------G----.----.....----CG..-------AG...-A-----------.-A---GA-----------TG--A.GTA--------A-T....C-..A--TTTTG--TT.G...............TC--.CT-TAGARG--A.-.. 1064
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ---T--------------Y------G----.----.....-A--CG..-------AG...-A-----------.-A---GAT----------TG--A.GTA--------A-T....C--AA--TTTTG--TT.G...............TC--.CT-TAGA-G--A.-.. 1068
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ---T---------------------R---C.A---.....----C-..--------G...-A-----------.-A---GAA----------TG--A.GTA--------A-T....C-..G--TTTTG--TT.G...............TC--.CT-TAGA-GR-A.-.. 1066
U.FR.96.12034 ----A--------------------G----.----.....-A--CT..-------AG...-A-----------.-----T..G-----T----.---.--------------....---AA--...-T-G-ACC-A--GGTTG-C-GCC......T-TG--A----A-.. 563
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 1033
MAC.US.x.17EFR ------------------------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 1033
MAC.US.x.1937 ------------------------------.A---.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 139
MAC.US.x.2065 ------------------------------.A---.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 139
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..--------A.. 1032
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----A--...-.----------....-------.---.---..--------A.. 1034
MAC.US.x.251_BK28 ------------------------------.----.....------..---------...-------------.---------G---------.---.--------------....----.--...-.----------....-------G---.---..--------A.. 1021
MAC.US.x.80035 ------------------------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 139
MAC.US.x.81035 ------------------------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 140
MAC.US.x.85013 ............................................................................-----------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 73
MAC.US.x.87082 ...........................---.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 110
MAC.US.x.92050 ....--------------------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 133
MAC.US.x.92077 ------------------------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 140
MAC.US.x.93057 ------------------------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 138
MAC.US.x.93062 ............------------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 125
MAC.US.x.95058 ..........--------------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 127
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95112 ........----------------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 129
MAC.US.x.96016 ------------------------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 140
MAC.US.x.96020 .....-------------------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 132
MAC.US.x.96072 --------------------------G---.A---.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 144
MAC.US.x.96081 ------------------------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 142
MAC.US.x.96093 ------------------------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 140
MAC.US.x.96114 ..----------------------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 135
MAC.US.x.96123 ...................................................................................................................................-------....-------.---.---..---------.. 29
MAC.US.x.96135 ............------------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 125
MAC.US.x.97009 ................................................................................................................................................................--------.. 8
MAC.US.x.97074 ................................................................................................................................................................--------.. 8
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------G---.----.....------..---------...-------------.---GAGA------------T---.--------------....----.--...-.--G-------....-------.---.---..--------A.. 531
MAC.US.x.SMM142_patent --------------------------G---.----.....------..---------...-------------.---GAGA------------T---.--------------....----.--...-.--G-------....-------.---.---..--------A.. 531
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r90131 ------------------------------.----.....------..---------...-------------.-------------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..---------.. 139
MNE.US.82.MNE_8 ------------G-------------G---.----.....------..---------...-------------.------.------------.---.--------------....----.--...-.-----G----....-------.---.---..--------A.. 513
MNE.US.x.MNE027 ------------G-------------G---.----.....------..---------...-------------.------.------------.---.--------------....----.--...-.----------....-------.---.---..--------A.. 513
SMM.-.pE660.CG7G ----A-------------A-------G---.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.--------------....--...-G...-.----TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--G-AAA.. 1033
SMM.CI.SIVsmCI2 ............------------AG----TA---.....G---C-..--------G...--C----T-----.-----T.------------GAC-.GA-C--------GC....-GTAA--...CTTG--CC-AGAAGGCTGT-AG-.C--.C--TT--AC....... 129
SMM.LR.SIVsmLIB1 ............--------------G---.----.....----C-..--------G...-------------.A----TCA-----------.---.---G---------G....CA--A--...-.-C--GT-ATC............G--.CT-...T---A-AA.. 118
SMM.SL.92.SL92B ---T-----G---------T....................T-ACC-..---G----TGGG-T-A-C-.----T.ACAG-TAAG--------GTG--A....CA-----GT-C......................-A-AGGTGTGAATA-CC--CCTACGG-AT---.... 475
SMM.SL.SIVsmSL92A ............--------------G---.A---GGGAC--A-C-..-----..-G...T-C----T-----.-A---CT-.---------T.---.--------------....---ACTT...GGT-GCCG-A--GGCTG-C-A-CC---.GA-A............ 126
SMM.US.CFU212 ----A---------------------G---.----.....-A--C-..--------G...-A-----T-----.-----TC-G---------T.---.--------------....---ACT-...G.T-GTTG-C--TACT.................CT---A-AA.. 288
SMM.US.D215 ----A---------------------G---.----.....----C-..--------G...-------T-----.-----CTA-----------.---.--------------....---.......-.-T--CCG---GGCAAGCAGCA.-C-.CT-TG----GAA-A.. 297
SMM.US.FTq ----A---------------------G---.----.....----C-..--------G...-------T-----.-----GC-------T----.---.--------------....---..--...-.-G--CC-G--GGCTG-AGT-..C--.CT-TCC-----A-AAG 301
SMM.US.G078 ----A-------------C-------G---.----.....----C-..--------G...-------T-----.-----CC------------.---.--------------....---.......-.GT--CC-G--GGCTGATAG--.C-G.CT-..TT--G-AAA.. 301
SMM.US.G932 --T---------G-------------G---.----.....------..---------...-------------.-----C.------------.---.--------------....---..G-...-.----------....-------.---.---AG--A-----A.. 291
SMM.US.M919 ----A---------------------G---.----.....------..---------...-------------.-----TC-G----------.---.---.----------....---..--...-.-G--TC----GACTAA--TCC.C--.CTT..TTA-G-AAA.. 298
SMM.US.M922 ----A---------------------G---.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.---.----------....---..--...-.-G--TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--G-AAA.. 299
SMM.US.M923 ----A-------------------------.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.--------------....---..--...-.-G--TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--G-AAA.. 298
SMM.US.M926 ---T---------------------G----.----.....------..---------...-------------.-----GT-G----------.---.--------------....---..-G...-.---AGG----....-------.---.---..--A-----A.. 296
SMM.US.M934 ---T--------G------------G----.----.....------..---------...-------------.-----GT------------.---.--------------....---..-G...-.---AG-G---....-------.C--.-.-..--------A.. 295
SMM.US.M935 ----A---------------------G---.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.---.----------....---..--...-.-G--TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--G-AAA.. 299
SMM.US.M940 ----A---------------------G---.----.....------..--------G...-------T-----.-----CC------------.---.--------------....---.......-.GT--CC-A--GGCTGATAG--.C--.CT-..TT--G-AAA.. 301
SMM.US.M946 ---T--------G------------G----.----.....------..---------...-------------.-----GT------------.---.--------------....---..-G...-.---AG-G---....-------.C--.-.-..--A-G---A.. 295
SMM.US.M947 ----A-------------------------.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.--------------....--...--...-.-G--TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..GT--G-AAA.. 298
SMM.US.M949 ----A---------------------G---.----.....----C-..--------G...-------------.-----CC------------.---.--------------....---.......-.GT--CC-G--GGCTGATAG--.C--.CT-..TT--G-AAA.. 289
SMM.US.M950 ---T--------G------------G----.----.....------..---------...-------------.-----GT------------.---.--------------....---..-G...-.---AG-G---....-------.C--.-.-..-----A--A.. 295
SMM.US.M951 ----A---------------------G---.----.....------..---------...-------------.-----CC------------.---.--------------....--........-.GT--CC-G--GGCTGATAG--.C--.CT-..TT--G-AAA.. 298
SMM.US.M952 ---T--------G------------G----.----.....------..---------...-------------.-----GT------------.---.--------------....---..-G...-.---AG-G---....-------.C--.-.-..--------A.. 295
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ----A-------------A-------G---.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.--------------....--...-G...-.----TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--G-AAA.. 1034
SMM.US.x.F236_H4 ----A-------------A-------G---.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.--------------....--...-G...-.----TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--G-AAA.. 1031
SMM.US.x.H9 ----A-------------------------.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.--------------....--...--...-.-G--TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--GAAAA.. 517
SMM.US.x.PBJ14_15 ----A-------------------------.----.....----C-..--------G...---A---------.-----TC-G----------.---.--------------....---..--...-.-G--TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--GAAAA.. 811
SMM.US.x.PBJA ----A-------------------------.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.--------------....--...--...-.-G--TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--GAAAA.. 810
SMM.US.x.PBJ_143 ----A-------------------------.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.--------------....--...--...-.-G--TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--GAAAA.. 517
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----A-------------------------.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.--------------....---..--...-.-G--TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--GAAAA.. 1003
SMM.US.x.PGM53 ----A-------------------------.----.....----C-..--------G...-------------.-----TC-G----------.---.---G----------....---..-G...-.-G--TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--G-AAA.. 961
SMM.US.x.SME543 ----A-------------A-------G---.----.....----C-..--------G...-------------A-----TC-G----------.---.--------------....--...-....-.----TC----GACTGA--TCC.C--.CTT..TT--G-AAA.. 1047
STM.US.89.STM_37_16 ----A--------------------G----.----.....----........-G-AG...-------------.-----GC------A-TC-..---.----A--G------....---.......-.GT--CC-G--GGCTGAT-G--.C--.CT-..TT--G--AA.. 691
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MAC.US.x.239 .....TAATAAGATAGAGTGGGAG.ATGGGCGTGAGAAACTCCGTCTTGTCAGGGAAGAAAGCAGATGAATTAGAAAAAATTAGGCTACGACCCAACGGAAAGAAAAAGTACATGTTGAAGCATGTAGTATGGGCAGCAAATGAATTAGATAGATTTGGATTAGCAGAAA 1197
Gag _M__G__V__R__N__S__V__L__S__G__K__K__A__D__E__L__E__K__I__R__L__R__P__N__G__K__K__K__Y__M__L__K__H__V__V__W__A__A__N__E__L__D__R__F__G__L__A__E__
A.CI.88.UC2 .....--GA-G...-TT-------.-------C-------------C--AG------A--G-----C------------------T----G---GG-----------------G---A--A---A-T--G--------G--C-----G--C-----CA------------ 1247
A.DE.x.BEN .....--GA-G...-TT-------.-------C----------------AG------A--------C------------G-----T----G---GG-----------------G---A--A---A-T--G--------G--------G----A---C-----G-----G- 1247
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG .....--GA-G...-TT-------.-------C-----G----------AG------A----T----------------------T----G---GG---G--------A--T-GAC-A------A-T--G--------G--------G-GC-A---C-----G------- 1215
A.GH.x.GH1 .....--GA-G...-TT-------.-------C----------------AG------A--------------------G------T----G----G-----------------G-C-A--A---A-T--G--------G--C-----G--C-A---C-----G-----G- 688
A.GM.87.D194 .....--GA-G...-TT-------.-------C----------------AG------A--------C------------G-----T----G----------------GA----G---A--A-----T--G--------G-----------C-----C-----G-----G- 691
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 .....--GA-G...-TT-------.-------C--A-------------AG------A--G------------------------T----G---GG---G--------A----GA--A--A---A-T--G--------G--------G--C-----C------A----G- 691
A.GM.x.MCN13 .....--GA-G...-TT-------.-------C----------------AA------A--------C----------C-------T----G---GG------------A----G-C-A------A-T--G--------G--------G--C-----C-----------G- 692
A.GM.x.MCR35 .....--GA-G...-TT-------.-------C----------------AA------A--------C----------C-------T----G---GG------------A----G-C-A------A-T--G--------G--------G--C-----C-----------G- 692
A.GW.86.FG_clone_NIHZ .....--GA-G...-TT-------.-------C----------------AG------A---------------------------T----G---GG-----------------A---A--A---A-T--G--------G--------G--C-----C-----------G- 691
A.GW.87.CAM2CG .....--GA-G...-TT-------.-------C----------------AG------A--------C------------G-----T----G---GG------------A----A---A--A---A-T--G--------G--------G--C-----C-----G-----G- 1256
A.GW.x.MDS .....--GA-G...-TT-------.-------C-----G----------AG------A--------C------------G-----T----G---GG------------A----G---A--A---A-T--G--------G--------G--C-----C-----------G- 691
A.IN.07.NNVA .....--GA-GA..-TT-------.-------C--AG---------C--AG------A-----T-------------G-------T----G---GG------------A----GAG-A--A-----T--G--------G--C-----G--C-----C------A------ 1241
A.IN.95.CRIK_147 .....--GA-GA..-TT-------.-------C--AG-G-------C--AG------A-----T-------------G-------T----G---GG------------A----GAC-A--A-----T--G--------G--C-----G--C-A---C------A------ 992
A.PT.x.ALI .....--GA-G...-TT-------.-------C----------------AG-----GA--------C----------G-------T----G---GG------------A--TCA-C-A--A---A-T--G--------G--------G--C-----C-----G------- 1240
A.SN.85.ROD .....--GA-G...-TT-------.-------C----------------AG------A-------------------G---C---T----G---GG-----------------G-C-A--A---A-T--G--------G---A----G--C-----C-----------G- 690
B.CI.88.UC1 .....--GGGCA..TA--------.-------C-----G----------------------A-----------------G-----T----G---GG-----------G---TTGTC-A--A---A--A---------TG--C-----G--C-----------------G- 1228
B.CI.x.20_56 .....--GG-CA..TA--------.-------C----GG----------------------A-----------------G-----T----G---GG---------------TTGTC-A-------------------TG--C-----G-------A------------G- 1226
B.CI.x.EHO .....--CGG-A..TA--------.-------C----GG---------------------GA----------------GG-----T----G---GG-----------GA------C-A--A---A------------TG-----------G-----------G-----G- 1224
B.GH.86.D205_ALT .....--GGGCA..TA--------.-------C----GG-------C--------------A-----------------G-----T----G---GG---------------T---C-A--A----------------TG--C--------C-----------------G- 1223
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 .....--GGGCA..TA--------.-------C----GG----------------------A-----------------G-----T----G---GG------------A--TTGTC-A------A------------TG--C-----G--C----A------------G- 369
G.CI.92.Abt96 .....AGG--GA..--T-------.-------C-----G-------C----------A-----T---------------G-----T----G---GG------------A--------A--A-----T--G--------G--C-----G--C-----C-----------G- 610
AB.CM.03.03CM_510_03 .....--GGGCA..TA--------.-------C-----G-------C--------------A-----------------G-----T----G---GG-----------G---T--------A------A---------TG--C--------------------------G- 362
H2_01_AB.CI.90.7312A .....--GGGCA..TA--------.-------C----GG-------C----------A--GA-----------------G-----T----G---GG---------------------A--A------A----------------------C-----C-----G------- 1229
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 .....--GGRCA..TA--------.-------C-----G------------------A--GA-----------------G-----T----G---GG--C--G-----G---------A--A------A----------------------C-----------------G- 1226
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 .....--GG-CA..TA--------.-------C-----G-------C--------------A-----------------G-----T----G---GG--C--G-----G------------A------A----------------------C------------------- 1230
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 .....--GG-CA..TA--------.-------C----GG---------------------GA-----------------G-----T----G---GG-----------------G---R--A------A----------------------C------------------- 1228
U.FR.96.12034 .....AGG--GT---TT-------.-------C--------.--------------------T----------------G-----T----G-----------------A--------A--A-----T--G--------G--C-----G--C------------------- 726
MAC.US.x.17EC1 .....-------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1197
MAC.US.x.17EFR .....-------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1197
MAC.US.x.1937 .....-------------------.-------C---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R------- 303
MAC.US.x.2065 .....-------------------.-------C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.251_1A11 .....-------------------.-------C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1196
MAC.US.x.251_32H_PJ5 .....-------------------.-------C-------------------------------------------------------------GG-------------------------------------------------------------------------- 1198
MAC.US.x.251_BK28 .....-------------------.-------C-------------------------------------------------------------GG-------------------------------------------------------------------------- 1185
MAC.US.x.80035 .....-------------------.-------C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.81035 .....-------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 304
MAC.US.x.85013 .....-------------------.-------C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 237
MAC.US.x.87082 .....-------------------.-------C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 274
MAC.US.x.92050 .....-------------------.-------Y--------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------- 297
MAC.US.x.92077 .....-------------------.-------C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 304
MAC.US.x.93057 .....-------------------.-------C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 302
MAC.US.x.93062 .....-------------------.-------C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 289
MAC.US.x.95058 .....-------------------.-------C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 291
MAC.US.x.95086 .........---------------.-------C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 160
MAC.US.x.95112 .....-------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 293
MAC.US.x.96016 .....-------------------.-------C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 304
MAC.US.x.96020 .....-------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 296
MAC.US.x.96072 .....-------------------.-------C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 308
MAC.US.x.96081 .....-------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 306
MAC.US.x.96093 .....-------------------.-------C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 304
MAC.US.x.96114 .....-------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 299
MAC.US.x.96123 .....-------------------.-------C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 193
MAC.US.x.96135 .....-------------------.-------Y----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 289
MAC.US.x.97009 .....-------------------.-------C----------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 172
MAC.US.x.97074 .....-------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 172
MAC.US.x.MM142_IVMXX .....-------------------.-------C---------------------------------------------------A---------GG-------------------------------------------------------------------------- 695
MAC.US.x.SMM142_patent .....-------------------.-------C---------------------------------------------------A---------GG-------------------------------------------------------------------------- 695
MAC.US.x.r80025 .........---------------.-------C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 160
MAC.US.x.r90131 .....-------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MNE.US.82.MNE_8 .....-------------------.-------C-------------------------------------------------------------GG---G---------------------------------------------------------------------- 677
MNE.US.x.MNE027 .....-------------------.-------C-------------------------------------------------------------GG---G--------------------------------------------------------------------C- 677
SMM.-.pE660.CG7G .....G-G--G-..----------.-------C----------------------------------------------------T----G--------------------T------------A----------------------G--C------------------- 1195
SMM.CI.SIVsmCI2 .....GGG--GA-G--T-------.-------C---G------------------------------------------G-----T----G---GG------A--G-----------A--A---C-T--G--------G--C-----G--------------------T- 293
SMM.LR.SIVsmLIB1 .....GGG--GATA--T-------.-------C----------------------------------C-----------G-----T----G----------G---------------A-----------G-----------C-----G--C-----------------T- 282
SMM.SL.92.SL92B .....--GA-GT..-A--C-----.-------C----GG------------------A---------------------G-----T----G---GG-----G-------------C-T------A-TA----------C-GA--------C----------CG------- 637
SMM.SL.SIVsmSL92A .....GG---GT-ATTT------A.-------C---G--------------------A---------------------G-----T----G---GG---------G-----T--------A-----GA-T--------G--------G--C-----C------------- 290
SMM.US.CFU212 .....GGG--G...-A-------A.-------C-----G------------------A--------------------GG-----T----G---GG---------------------------------G-----------C-----G--C-----C-----G-----G- 449
SMM.US.D215 .....G-G-G....----------.-------C---GTG------------------A---------------------G-----T----G---GG------A--G--A--T--------A-----G--G-----------------G--------------------G- 457
SMM.US.FTq AAGTGAGGAG--TA----------.-------C-----G------------------A--GA----------------GG-----T----G--------------------------------------G--------G--C-----G--------------G------- 470
SMM.US.G078 .....G-GAT--..-AG-------.-------C-----G------------------A--------C---------------T-TT----G-----------A--G-GA--T--------A--------G-----------------G---------------------- 463
SMM.US.G932 .....--G----------------.-------C------------------------A---------------------G---------------------GA--G-GA--------A--------------------G--------G---------------------- 455
SMM.US.M919 .....G-G--G-..----------.-------C----C-------------------------G------------------G--T----G--A--T--------------------------------G-----------C-----G---------------------- 460
SMM.US.M922 .....G-G--G-..----------.-------C----------------------------------------------G-----T----G-----------------------------A--------G-----------C-----G--C------------------- 461
SMM.US.M923 .....G-G--G-..----------.-------C----------------------------------------------------T----G---GG-------------------C-------------------------------G--C------------------- 460
SMM.US.M926 .....--G----------------.-------C----------------------------------------------G-----T----G----------G---------T---C-------------------------------G--------------G------- 460
SMM.US.M934 .....--G----------------.-------C-------------------.-------------------------G------T----G--------------G-----T---C-------------------------------G--C------------------G 458
SMM.US.M935 .....G-G--G-..----------.-------C----------------------------------------------------T----G----------G---------------------------G-----------C-----G--C------------------- 461
SMM.US.M940 .....G-GAT--..-AG-------.-------C-----G------------------A---------------------G-----T----G----------GA--G--A--T-----------------G-----------------G---------------------- 463
SMM.US.M946 .....--G----------------.-------C-----G----------------------------------------G-----T----G--------------G-----T---C-------------------------------G--C------------------- 459
SMM.US.M947 .....G-G--G-..----------.-------C------------------------A---------------------------T----G---GG-------------------C-------------G-----------C-----G--C------------------- 460
SMM.US.M949 .....G-GAT--..-AG-------.-------C-----G----------------------------------------G-----T----G----------GA--G-----T-----------------------------------G---------------------- 451
SMM.US.M950 .....--G----------------.-------C----------------------------A-----------------G-----T----G---GG---------G------------------A----------------C-----G--C------------------- 459
SMM.US.M951 .....G-GAT--..-AG-------.-------C------------------------A---------------------G---A-T----G---GG-----GA----G---T------------A----------------------G---------------------- 460
SMM.US.M952 .....--G----------------.-------C----------------------------A-----------------G-----T----G--------------G-----T---C-------------------------------G--C------------------- 459
SMM.US.SIVsmE660-FL10 .....G-G--G-..----------.-------C---------------------------------------------G------T----G--------------------T-----------------------------------G--C------------------- 1196
SMM.US.x.F236_H4 .....G-G--G-..----------.-------C-------------------------G--------------------G-----T----G--------------------T-----------------------------------G--C------------------- 1193
SMM.US.x.H9 .....G-G--G-..----------.-----T------------------------------------------------------T----G---GG-------------------C--------A----------------------G--C------------------- 679
SMM.US.x.PBJ14_15 .....G-G--G-..----------.-------C-------------------------------------C--------------T----G---GG-----------G-----A-C--------A----------------------G--C------------------- 973
SMM.US.x.PBJA .....G-G--G-..----------.-------C----------------------------------------------------T----G---GG-----------G----CA-C--------A----------------------G--C------------------- 972
SMM.US.x.PBJ_143 .....G-G--G-..----------.-----T------------------------------------------------------T----G---GG-------------------C--------A----------------------G--C------------------- 679
SMM.US.x.PBJ_6P6 .....G-G--G-..----------.-------C----------------------------------------------------T----G---GG-----------G-----A-C--------A----------------------G--C------------------- 1165
SMM.US.x.PGM53 .....G-G--G-..----------.-------C----------------------------------------------------T----G--------------------------------------------------C-----G--C------------------- 1123
SMM.US.x.SME543 .....G-G--G-..----------.-------C----------------------------------------------------T----G--------------------T-----------------------------------G---------------------- 1209
STM.US.89.STM_37_16 .....G-GGT--..-AG-------.-------C-----G------------------A---------------------G-----T----G---GG---G--------------------A--------G-----------C-----G--C-----------G------- 853
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MAC.US.x.239 GCCTGTTGGAGAACAAAGAAGGATGTCAAAAAATACTTTCGGTCTTAGCTCCATTAGTGCCAACAGGCTCAGAAAATTTAAAAAGCCTTTATAATACTGTCTGCGTCATCTGGTGCATTCACGCAGAAGAGAAAGTGAAACACACTGAGGAAGCAAAACAGATAGTGCAG 1367
Gag S__L__L__E__N__K__E__G__C__Q__K__I__L__S__V__L__A__P__L__V__P__T__G__S__E__N__L__K__S__L__Y__N__T__V__C__V__I__W__C__I__H__A__E__E__K__V__K__H__T__E__E__A__K__Q__I__V__Q_
A.CI.88.UC2 A----------TCA--------T--C-----G--T--CA-A--T----A---------A--------G----------------------T------C-----------T------T-G---------------------G-T-----A--G------A-AC----A--- 1417
A.DE.x.BEN -----------TCA--------T--C-----G--T--CAGA--T----A---------A--------G----------------------T------C-----------T------T-G---------------------G-T--------------GA-AC---CA--- 1417
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----------TCA--------T--C--------TA--A-A--T----A------------------A----------------------T------------------T------T-G---------------------G-T-----A-G---------A-----A--- 1385
A.GH.x.GH1 -----------TCA--------T--C-----G--T--CA-A--T----A---------A--------G----------------------T---C--A-----------T------T-G---------------------G-T-----A---------A-AC----A--- 858
A.GM.87.D194 ----------ATCA--------T--C-----G--T---AAA--T----AA--------A--------G----------------------T------C-----------T------T-G---------------------G-T-----A--------GA-AC---CA--- 861
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----------TCA--------T--C--------TA----A--T----AA--------A--------G------------------------------AC---------T------T-G---------------------G-T-----A---------AGA-----AGG- 861
A.GM.x.MCN13 -----------TCA--------T--C----G---T---A-A--T----G---------A--G-----T----------------------T------------------T--------A---------------------G-T-----A-G---------A-----A--- 862
A.GM.x.MCR35 -----------TCA--------T--C----G---T---A-A--T----A---------A--G-----T----------------------T------------------T--------A---------------------G-T-----A-G---------A-----A--- 862
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----------TCA--------T--C--------T---A-A--T----A---------A--G-----T----------------------T---------------------------A---------------------G-T-----A-G---------A-----A--- 861
A.GW.87.CAM2CG ----------ATCA--------T--C----G---T---AAA--T----A---------A--G-----T----------------------T------------------A--------A---------------------G-T-----A---------AGA----CA-T- 1426
A.GW.x.MDS ----------ATCA-----G--T--C--------T---A-A-------A---------A--G-----T----------------------T------------------T-TT-----A--------G------------G-T---------------A--T-C-CA-G- 861
A.IN.07.NNVA ----------ATCA-----G--T--C--------T---A-A--T----A------------G-----T----------------------T------------------T--------A---------------------G-T-----A---------A--T----A--- 1411
A.IN.95.CRIK_147 -----------TCA-----G--T--C--------T---A-A--T----A------------G-----T----------------------T------------------T--------A---------------------G-T-----A---------A-------A--- 1162
A.PT.x.ALI -----------TCA--------T--C----G---T---AAA--T----AA-----------------A----------------------T---------------AG-T------G-G---------------------G-T-----A-G---------A---A-A--- 1410
A.SN.85.ROD -----------TCA-----G--T-----------T---A-A--T----A----A-G--A--G-----T-----------------T----T------------------T--------A---------------------G-T-----A-G---------A-------G- 860
B.CI.88.UC1 ----------ATCA--------------C-----T---A-------------------A--------A----------------------T------------------T-AC---T-G---------------------G-T---------------A------CA--- 1398
B.CI.x.20_56 C----------TCA---C----------C-----T---A--------------A-G--A--------A----------------------T------------------T-AC---T-G---------------------G-T---------------A------CA--- 1396
B.CI.x.EHO ---G-----GATCA-----------C-GG-----T-GGAAA-------GA--------A--------T-----------------T-----------C-------------TT---C-G---------------------G-T---------------A------CA--- 1394
B.GH.86.D205_ALT ----------ATCA--------------------T---AAA-----------------A--------G----------------------T-----TC-----------T-TT---C-G---------------------G-T--A------------A------CA--- 1393
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -----------TCA--------------C-----T---A---------AA--------A--------A----------------------T------------------T-AC--TC-G----------T----------G-T--------T--T---A------CA--- 539
G.CI.92.Abt96 ----------ATCA--------T--C--------T-----A--A--------------A--------T--------------G--------------------------T-----TT-G-----C---C-------A-----T-----A-----------AG-------- 780
AB.CM.03.03CM_510_03 C---------ATCA-----------C--------T---AAA-----------------A--------A----------------------T------------------T-TC---C-G---------------------G-T--A-----G------A------CA--- 532
H2_01_AB.CI.90.7312A A---------ATCA--------------G-----T---A-----------------A----------G----------------------T------------------T------T-A---------A-----------G-T--C------------A--C---CA--- 1399
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ----------ATCA--------------R-----T---AA----------------A-A--G-----G---------G------------T------------------T------T-G---------C-----------G-T--C------------A--C---CA--- 1396
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ----------A-CA--------------G-----T---A---C-------------A----------G---------G------------T------------------T------T-G---------C-----------G-T---------------A--T---CA--- 1400
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ----------A-CA--------------------T---A---C-------------A----------G---------G------------T----------------M-T---W--T-G---------A-----------G-T--C-----R------A--T---CA--- 1398
U.FR.96.12034 -----------GC---------------------TT-A-----G--------------T--------T--------------G--------------------------T-----TT-G-----------------------T--------------G--------A--- 896
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1367
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1367
MAC.US.x.1937 ----------R---------------------G-----------------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.2065 --------------------------------------------------------M-----------------------------------------R----------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--- 1366
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1368
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1355
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.81035 --------------------------------------------------------R----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 474
MAC.US.x.85013 --------------------------------------------------------R----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 407
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 444
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 467
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 474
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 472
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 459
MAC.US.x.95058 --------------------------------------------------------R----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 461
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 330
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 463
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 474
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 466
MAC.US.x.96072 --------------------------------------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 478
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 476
MAC.US.x.96093 --------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 474
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 469
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 363
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 459
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 342
MAC.US.x.97074 ----------------------------------------------------------------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------- 342
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 865
MAC.US.x.SMM142_patent -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 865
MAC.US.x.r80025 --------------------------------------------------------D----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 330
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MNE.US.82.MNE_8 ----------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------------------------------------------- 847
MNE.US.x.MNE027 ------------------------------------------C---------------------------------------G--------------------------------------------------------------------------------------- 847
SMM.-.pE660.CG7G ----------T-----------T-----------T--------T--------------T--G-----T--------------G--------------------------T--------------------------------T-----------------A--------- 1365
SMM.CI.SIVsmCI2 -----------TCA--------------C-----TT-G--A--T--------------A--G-----T----------------------T---------G--------T--------A--T-----------------------C--------------A--------- 463
SMM.LR.SIVsmLIB1 -----------G-T--------T-----------T-------------T---------T--------T--------------G--------C-----------------T--------A-----------------------T--A--------------A--------- 452
SMM.SL.92.SL92B ----------A-G-----------------G----T-AG-A--AC-----------A-------------G---------------T-G-T--G------------AG-T-----TC-G---------AT----------G----A--------T--GA-A-C---A--- 807
SMM.SL.SIVsmSL92A ----------ATCA--------T-------G---TT-G--A--G----T---------C-----------------------G--T-----------------------T--------A---------AT----------A-T--------------G------------ 460
SMM.US.CFU212 ----------A-R---------T--------R--T-----A--T------------ACA--------G--------------G-----C--C-----------------Y--------------------------------T--Y--------------A--------- 619
SMM.US.D215 ----------A--T--------T-------G---TA----------------------A--G-----T--------------G--------C-----------------T--------------------------------T-----------------A--------- 627
SMM.US.FTq ----------------------T-----------T--C--------------------A--------T--------------G--------------------------T--------C---------C-------------T--A--------------A--------- 640
SMM.US.G078 ----------T--------------C--------T--C-----------C--------A--G-----T--------------G---T-G-----------------T--T--------------------------------T-------------G---A--------- 633
SMM.US.G932 ----------A-C----------------------A----------------------A-----------------------G-----C--------------------T-----TC-------------------------T-----A--G--------A-----A--- 625
SMM.US.M919 ------------C---------C-------G---TA----A--T------------A-T--G-----T--------------G--------------------------T--------------------------------T-------------T---A------A-- 630
SMM.US.M922 ------------C---------T-----------TA----A--T--------------T--G-----T------G-------G--------C-----------------T--------------------------------T-----------------A-C------- 631
SMM.US.M923 ----------------------T-----------T-----A--T--------------T--G-----T--------------G--------------------------T--------------------------------T--C--A-----------A--------- 630
SMM.US.M926 ----------A-GT--------C--------------------T-----------------------T--------------G--------------------------T------T-G-----------------------T-----------------A--------- 630
SMM.US.M934 -------------T--------T--C----G---T-----A--T--------------T--------T--------------G--------C-----------------T-----TG-G-----------------------T-----------------AG-------- 628
SMM.US.M935 ------------C---------T-----------TA--G-A--T--------------T--G-----T--------------G--------C-----------------T--------------------------------T-----------------A--------- 631
SMM.US.M940 -------------------------C--------T--C-----------C--------A--G-----T--------------G---T-G--C-----------------T--------------------------------T-------------G---A--------- 633
SMM.US.M946 -------------T--------T--C----G---T-----A--T--------------T--G-----T--------------G--------C-----------------T-----TT-G-----------A-----------T--------------G--AG-------- 629
SMM.US.M947 ------------C---------T-----G-----T-----A--T---AA---------T--G-----T--------------G--------------------------T--------------------------------T-----A-----------A--------- 630
SMM.US.M949 ----------------------------------T--C-----------C--------A--G-----T--------------G---T-G--------------------T--------------------------------T-----------------A--------- 621
SMM.US.M950 ------------C---------T-------G---T-----A--T--------------T--G-----T--------------G--------C-----------------T------T-G-----------------------T-----------------AG-------- 629
SMM.US.M951 -------------------------C--------T--C-----------C--G--------G-----T--------------G---T-G--------------------T--------------------------------T-----------------A--------- 630
SMM.US.M952 ------------C------C--T-------G---T-----A--T--------------T--G-----T--------------G--------------------------T------T-G-------------------G---T-----------------AG-------- 629
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ----------T-----------T-----------T--------T--------------T--G-----T--------------G--------------------------T--------------------------------T-----------------A--------- 1366
SMM.US.x.F236_H4 ----------T-----------T-----------T-----A--T--------------T--G-----T--------C-----G--------------------------T--------------------------------T-----------------A--------- 1363
SMM.US.x.H9 ----------------------T-----------T-----A--T--------------T--G-----T--------------G-----------C------C-----C-T--------------------------------T-----A-----------A--------- 849
SMM.US.x.PBJ14_15 ----------------------T-----------T-----A--T--------------T--G-----T--------------G-----------C------------C-T--------------------------------T-----A-----------A--------- 1143
SMM.US.x.PBJA ----------------------T-----------T-----A--T--------------T--G-----T--------------G-----------C------------C-T--------------------------------------A-----------A--------- 1142
SMM.US.x.PBJ_143 ----------------------T-----------T-----A--T--------------T--G-----T--------------G-----------C------C-----C-T--------------------------------T-----A-----------A--------- 849
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----------------------T-----------T-----A--T--------------T--G-----T--------------G-----------C------------C-T--------------------------------T-----A-----------A--------- 1335
SMM.US.x.PGM53 ------------C---------T-----------TA----A--T--------------T--GG----T--------------G--------------------------T--------------------------------T-----------------A--------- 1293
SMM.US.x.SME543 ----------T-----------T-----------T--------T--------------T--G-----T--------------G--------------------------T--------------------------------T-----------------A--------- 1379
STM.US.89.STM_37_16 -----------TCA--------G-----------TA-AA---------AA-----------------T--------------G--T----T------------------T-----T--C-----------------------T--------------G--AG-G--AA-- 1023
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MAC.US.x.239 AGACACCTAGTGGTGGAAACAGGAACAACAGAAACTATGCCAAAAACAAGTAGACCAACAGCACCATCTAGCGGCAGAGGAGGAAATTACCCAGTACAACAAATA...GGTGGTAACTATGTCCACCTGCCATTAAGCCCGAGAACATTAAATGCCTGGGTAAAATTGAT 1534
Gag _R__H__L__V__V__E__T__G__T__T__E__T__M__P__K__T__S__R__P__T__A__P__S__S__G__R__G__G__N__Y__P__V__Q__Q__I__.__G__G__N__Y__V__H__L__P__L__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__L__I
A.CI.88.UC2 -----T-------CA-----------TG----G-AA--------T---------------------C----T--G-A---------C-T---C--------GGC-...-----C-----------TG-----C-G-----CC----TC-------T-----------AG- 1584
A.DE.x.BEN -----T-------CA-----T-----TG----G-AA--------T---------------------C----T--G-A-A-------C-----C--G------GCG...-----C-----------TG-----C-G-----CC----TC-------A-----------AG- 1584
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----T-------CA-----------TG----C-AA-------GC------------G--------C-------G-----G-----------C--G---------...-C---C------TC---TG----G--G-----CC----CC-------T--------G--AG- 1552
A.GH.x.GH1 -----T----G--CA-----------TG------AA-------GT---------------------C-------G------A----C-T---T--------G-C-GGC-----C------A-----G-----C-G-----CC----TC-------T-----------AG- 1028
A.GM.87.D194 -----T-------CA-----------TG----G-AA--------T-T-------------------C----T--G-A---------C-T---C--G-----GGC-...--C--C------A----TG----GC-G-----CC----TC-------T-----------AG- 1028
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----T-------CA-------A---TG----G-AA--------T-T-------------------C-------G-A---G-----C-T---C--G---------...--C--C-----------T-----GC-G--T--CC----CC-------T--------G--AG- 1028
A.GM.x.MCN13 -----T----C--CA-----------TG----G-AA--------T---------------------C-------G-AG--------C-T---C---------G--...--C--C--T---AC---TG----GC-G--T--TC----CC-------T-----------AG- 1029
A.GM.x.MCR35 -----T----C--CA-----------TG----G-AA--------T---------------------C-------G-A---------C-T---C---------G--...--C--C--T---AC---TG----GC-G--T--TC----CC-------T-----------AG- 1029
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----T-------CA-----------TG----G-AA--------T---------------------C-----......--GAA---C-T---C--G--G---G--...-C---C------AC---TA-A---C-G--T--CG----TC-------T-----------AG- 1022
A.GW.87.CAM2CG -----T----C--CA-----------TG----G-AA------G-T---------------------C----T--G-AG--------------C--G---AGC---...--C--C------ACT--TG----GC----T--CC----TC-------T-----------AG- 1593
A.GW.x.MDS -----T-------CA-----------TG----G-AA--------T---------------------C-------G-----------C-----C--G--GA-T---...--C--C------AC---TG----G--G--T--CC----TC-------T-----------AG- 1028
A.IN.07.NNVA -----T-------CA-----------TG----G-AA--------T--------------------CC------AGG----G-----C-TT--C-------GC---...--C--C-----CAC----G----GC-G-----C-----TC------TT-----------AG- 1578
A.IN.95.CRIK_147 -----T-------CA-----T-----TG----G-AA--------T---------------------C-------GG----------C-T---C--------C---...--C--C--T---AC---TG----GC-G--T--C-----TC-------------------AG- 1329
A.PT.x.ALI -----T----C--CA----T--A----G----G-AA-------GC---------------------C----T-AACAG--G-----C-T---C---------G--...-CC--C-----CAC---TG----GC-G-----CC----C---G----T-----------AG- 1577
A.SN.85.ROD -----T-------CA-----------TG----G-AA-------GC----------------------------AG-AG-----------------G-----TG--...--C--C-----CAC---TA-A--GC-G--T--CC----CC-------------------AG- 1027
B.CI.88.UC1 -----T----C--C---C.........-----G-AA------GCT---------------------C-----......--C--------------G--G--G---...-C---C-----C------A----GC-------TC----C-----------------G--AG- 1550
B.CI.x.20_56 --C--T----C------C.........-AG----AA------GCT---------------------C-----......--C--------------G--G--G---...-CC-----T---------G----GC----T--CC----CC----C--------------AG- 1548
B.CI.x.EHO C----T----CA-C---C.........-------AA------GCT-TG----A-----GTAA----A-----......C-CCT-GC---T-----G--G------...-C---C--T---TC---------GC-------CC----C--------------------AG- 1546
B.GH.86.D205_ALT -----T----C--C---C.........-------AA------GCT----A--A-------------C-----......--C--------T-----G--G---C-G...-C---C-----C-----------GC-------CC----C--------T--------G--AG- 1545
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 --C--T----C--C-A-C.........--G----AAGC----GCT-------A-------------C----T......--CA-------T-----G--G--GG-G...-CC-----T--CAC---------GC-------CC----C--------------------AG- 691
G.CI.92.Abt96 -----T--------A-----T-----T-------AAG----TGCC-----C-------T-------C----T--------------C--------G--G---G--...--C--C--------T--T-----------T--TC----T--------A------------G- 947
AB.CM.03.03CM_510_03 C--------...-C---C.........G------AA---A--GCT----A--A-------------C-----......--C--------T-----G--G------...-C---C------------G----GC-------CC----C--------T-----------AG- 681
H2_01_AB.CI.90.7312A --C--T--------A--C.........--T----AA-CA--T-CTG--GAC-A----G----GA-------T......--CA------C------G------G--...-C---C--T---------G-------------CC----CC-------------------AG- 1551
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --C--T----C--CA-CC.........--T----AAGCA----CTG--GAC-A----G----GA-------T......--C-----Y--------G------G--...-C---C--T---------G----------T--CC----CC-------------------AG- 1548
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --C--T----C--CA-CC.........--T----AAGCA----CTG--GA--A----G----GA-------T......--C-----C--------G------G--...-C---C--T---------G-----C----T--CC----CC-------------G-----AG- 1552
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --C--T----C--CA-TC.........--T----AAGCA----CTG---AC-A----G----GA-------T......--C-----Y--------G------G--...-C---C--T--------TG----------T--CC----CC-------------------AG- 1550
U.FR.96.12034 -----T----C---------T-A---TG------AA------GCC----------------YT---C----T---G-CA-------------G--G--G--G---...-----C--T----C------A--TC----T--T------C-C---------------C--G- 1063
MAC.US.x.17EC1 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 1534
MAC.US.x.17EFR ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 1534
MAC.US.x.1937 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------A---------------------------G- 640
MAC.US.x.2065 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 640
MAC.US.x.251_1A11 ---------------------------G------T---------------C--------T---------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 1533
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---------------------------G-----------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 1535
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------G-----------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 1522
MAC.US.x.80035 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 640
MAC.US.x.81035 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 641
MAC.US.x.85013 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 574
MAC.US.x.87082 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 611
MAC.US.x.92050 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 634
MAC.US.x.92077 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 641
MAC.US.x.93057 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 639
MAC.US.x.93062 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 626
MAC.US.x.95058 ------------------------------------------------------------------------------------------------------G--...-------------------------------------------------------------- 628
MAC.US.x.95086 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 497
MAC.US.x.95112 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 630
MAC.US.x.96016 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 641
MAC.US.x.96020 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 633
MAC.US.x.96072 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 645
MAC.US.x.96081 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 643
MAC.US.x.96093 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 641
MAC.US.x.96114 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 636
MAC.US.x.96123 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 530
MAC.US.x.96135 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 626
MAC.US.x.97009 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 509
MAC.US.x.97074 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 509
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------------A--------------G---------------------------------------T-------------------------------------...------------AC------A--------------------------------------A-- 1032
MAC.US.x.SMM142_patent ------------A--------------G---------------------------------------T-------------------------------------...------------AC------A--------------------------------------A-- 1032
MAC.US.x.r80025 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 497
MAC.US.x.r90131 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 640
MNE.US.82.MNE_8 ---------------------------G-------------------------------------------T------------------------------G--...------------AC------A----------------------------------------- 1014
MNE.US.x.MNE027 ---------------------------G-------------------------------------------T----A-A--------------------------...------------AC------A----------------------------------------- 1014
SMM.-.pE660.CG7G -----T---------------------G----C-AA------GC------C---------------C----T-----------------------G--G------...-----C--T-----------A--C-----T--A--------------T-----------AG- 1532
SMM.CI.SIVsmCI2 --------------A-----------TG----C-AA------GC----------------------C--G-T----A---------------------G---G-G...--A-----T--CAC----T-A--------T--TC----C--------------------A-- 630
SMM.LR.SIVsmLIB1 -----T--------------------TG----C--AG-----------------------------C----T-A---GA-------------------G-----G...--C--C--T---------T----GC-------C--G---C-------A-A------GC-AG- 619
SMM.SL.92.SL92B --C--T--------A----GT-----TG------AAT-----GCTCA---C-----------T---C----T......--------C--T-----G--G---G--...--AAA---T-----G---ACT---C-GTC---AC-G---C-C-----G-----C---C--G- 968
SMM.SL.SIVsmSL92A -A--------C---A----AT-A---TG----CCAAT----TGCC---------------------C----T----AGA----------------T------G--...--A--C--T-----T-----A--T--------CC-C--G--G-----T-----T--GC-AG- 627
SMM.US.CFU212 -----T--------A-----------TG----TC-C-----G----GY------------------C----T----TGAAG--------------G--G---G-R...-----C--T-----Y-----A--------Y--C--G--------C--------------AG- 786
SMM.US.D215 -----T--------A-----T-A---TG---GG--C-----G-----T------------------C----T----TGA-------C--------G--G--GG--...--A-----T---A------AA--TC-------A--G--T--------T--------G--AG- 794
SMM.US.FTq -----T--------------------TG----T--A------GCC---------------------C----T--------------------T--G--G------...--C--C--T-----------A--T-----T--A------C-G-----A------------G- 807
SMM.US.G078 -----T--------------------TG----C-AA-------C----------------------C----T----A---------------------G---G-C...-----C--T--CAC----T----GC----T--A-----T--G-----A--------G---G- 800
SMM.US.G932 ---------------------------G-----G------------T-------------------C----T------------------------------G--...--C-----T---AC------A--T-----T--T--G-----------T------------G- 792
SMM.US.M919 -----T---------------------G----C-AA-------T------C---------------C----T-----------------------G--G---G--...-----C--T--CAC------A--C-----T--A------------------------C--G- 797
SMM.US.M922 -----T-------C-------------G----T-AA------GC------C----T-GT-------C----T----A---------------G--G--G---G--...-----C--T--CAC------AT-C-----T--A--------------T---------C--G- 798
SMM.US.M923 -----T---------------------G----C-AA------GC----------------------C----T-----------------------G--G---G--...-----C--T-----------A--T-----T--A--------------T------------G- 797
SMM.US.M926 ----CT--------------------------T-ACC-------G-------C-------------C----T--------------------------G---G--...--C--C-----------TT----G-----T--A---------------------------G- 797
SMM.US.M934 -----T---------------------G----C-AC-----G-----------G------------C----T--------------------------G---G--...--C--C-----------T-----G-----T--A--G---C--------------------G- 795
SMM.US.M935 -----T---------------------G----T-AA------GC------C---------------C----T-----------------------G--G---G--...-----C--T--CAC------A--C-----T--A--------------T------------G- 798
SMM.US.M940 -A---T---------------------G----C--C------------------------------C----T---GC-A----------------G------G-T...--A--C--T--CAC----T----GC----T--A-----C--------A--------G---G- 800
SMM.US.M946 -----T---------------------G----C-AC-----G-----------G------------C----T--------------------------G---G--...--C--C--T--------T-----GC----T--A--G------------------------G- 796
SMM.US.M947 -----T---------------------G----T-AA------GC---------------------------T-----------------------G--G---G--...-----C--T---ACT-----A--C-----T--A---------------------------G- 797
SMM.US.M949 -----T---------------------G----C--C------------------------------C----T---GC-A-------------------G---G-T...--A--C--T--C------T----G-----T--A-----C--G--------------G---G- 788
SMM.US.M950 -----T---------------------G----C-AC-----G-----------G------------C----T-----------------------G--G---G--...--C--C-----------T-----G-----T--A--G------------------------G- 796
SMM.US.M951 -----T---------------------G----C--C-----------------G------------C----T--T-T-A-------------------G---G-T...--A--C--T--CAC----T----G-----T--A-----C--G--------------G---G- 797
SMM.US.M952 -----T---------------------G----C-AC-----G-----------G------------C----T--T-----------------------G---G--...--C--C-----------T-----G-----T--A--G--------C---------------G- 796
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -----T---------------------G----C-AA------GC------C---------------C----T-----------------------G--G------...-----C--T-----------A--C-----T--A--------------T-----G------G- 1533
SMM.US.x.F236_H4 -----T---------------------G----C-GA------GC------C---------------C----T-----------------------G--G---G--...-----C--T-----------A--C-----T--A--------------T-----------AG- 1530
SMM.US.x.H9 -----T---------------------G----C-AA------GC----------------------C----T-----------------------G--G---G--...-----C--T---AC------A--T-----T--A--------------T------------G- 1016
SMM.US.x.PBJ14_15 -----T---------------------G----C-AA------GC------------------G---C----T----A------------------G--G------...-----C--T---AC------A--T-----T--A--------------T-------------- 1310
SMM.US.x.PBJA -----T---------------------G----C-AA------GC----------------------C----T----A------------------G--G------...-----C--T---AC------A--T-----T--A--------------T-------------- 1309
SMM.US.x.PBJ_143 -----T---------------------G----C-AA------GC----------------------C----T-----------------------G--G---G--...-----C--T---AC------A--T-----T--A--------------T------------G- 1016
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----T---------------------G----C-AA------GC----------------------C----T----A------------------G--G------...-----C--T---AC------A--T-----T--A--------------T-------------- 1502
SMM.US.x.PGM53 -----T---------------------G----C-AA-------T------C---------------C----T-----------------------G--G------...-----C--T--CAC------A--T-----T--A--------------T------------G- 1460
SMM.US.x.SME543 -----T---------------------G----C-AA------GC------C---------------C----T-----------------------G--G---G--...-----C--T-----------A--C-----T--A--------------T------------G- 1546
STM.US.89.STM_37_16 -----T--T-----A--G--T-----TG--A-C-AA-----TGCC---------------------C----T--------------------------G---G--...--C--C--T-----------A-----------A-----C--G-----A--------G--AG- 1190

170
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2013



A
lignm

ents
H

IV-2/SIV
C

om
plete

G
enom

es

HIV-2 Genomes

MAC.US.x.239 AGAGGAAAAGAAATTTGGAGCAGAAGTAGTGCCAGGATTTCAGGCACTGTCAGAAGGTTGCACCCCCTATGACATTAATCAGATGTTAAATTGTGTGGGAGACCATCAAGCGGCTATGCAGATTATCAGAGATATTATAAACGAGGAGGCTGCAGATTGGGACTTGCAGC 1704
Gag __E__E__K__K__F__G__A__E__V__V__P__G__F__Q__A__L__S__E__G__C__T__P__Y__D__I__N__Q__M__L__N__C__V__G__D__H__Q__A__A__M__Q__I__I__R__D__I__I__N__E__E__A__A__D__W__D__L__Q__
A.CI.88.UC2 ------------G--C--G-----------------------------C--------C-----G--------T--C-----A---C-T-----------C--T--A-----A--C--------A--------A-----C--T--A--A--A--G--------TGC----- 1754
A.DE.x.BEN G-----------G--C--G-----------------------------C--------C-----G--------T--------A---C-T-----------C--T--C-----A--------A--A--------G-----T--T--A--A--A-----C-----T-C----- 1754
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG G--A--------G--C--G-----------------G-----------C--------C-----G--------T--------A---C-T-----------C-----------A--------A--A--------G-----T--T--A--A--A-----------TG----A- 1722
A.GH.x.GH1 ------C-----G--C--G-----------------------A-----C--------C-----G--------T--C--C--A---C-T-----------C--T--C-----A--------A--A--------G-----C--T--C--A--A-----------TGCA---- 1198
A.GM.87.D194 ------------G--C--G-----------------------------C--------C-----G--------T--C-----A---C-T-----------C--T--C-----A--------A--A--------A-----T--T-----A--A-----------TGC----- 1198
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ------G--A--G--C--G--------------G--------------C--------C-----G--------T--------A---C-T-----------C-----------A--G-----A--A--------A-----T--T--A--A--A-----C-----TG-A--A- 1198
A.GM.x.MCN13 ------------G--C--G-----G-----------------------C--------C-----G--------T--C--C--A---C-T-----------C-----------A--------A--A-----G--G--CG-T--T--A--A--A-----------TG----A- 1199
A.GM.x.MCR35 ------------G--C--G-----G-----------------------C--------C-----G--------T--C--C--A---C-T-----------C-----------A--------A--A-----G--G--C--T--T--A--A--A-----------TG----A- 1199
A.GW.86.FG_clone_NIHZ G--------------C--G-----------------------------C--------C-----G--------T------------C-T-----------C-----------A--------A--A-----G--A-----T--T-----A--A-----C-----TG-TGCA- 1192
A.GW.87.CAM2CG ------------G--C--G-----------------------------C--------C-----G-----------------A---C-T-----------C-----------A--------A--A-----G--G-----T--T--A--A--A-----C-----TGCCA-T- 1763
A.GW.x.MDS ---A--------G--C--G-----------------------------C--------C-----G--------T--------A---C-T--C--------C--T--------A--------A--A-----G--A--C--T--T--A--A--A-----------TGC----- 1198
A.IN.07.NNVA ---A--G-----G--C--G--------------------------G--C--------C-----G--------T--------A---C-T-----------C-----------A--C-----A--A-----G--A-----T--T--A--A--A-----------TG----A- 1748
A.IN.95.CRIK_147 ------------G--C--G---------------A-------------C--------C-----G--------T--C-----A---C-T-----------C-----------A--C-----A--A-----G--G-----T--T--A--A--A-----------TGC---A- 1499
A.PT.x.ALI ---A--------G--C--G-----------------------------C--------C-----G--------T--------A---C-T-----------C-----------A--C-----A--A-----G--G-----C--T--A--A--A-----C-----TG-TGCA- 1747
A.SN.85.ROD ---------A--G--C--G-----------------------------C--------C-----G--------T--C--C--A---C-T-----------C-----------A--C--------A-----G--G-----C--T-----A--A-----A-----TG----A- 1197
B.CI.88.UC1 ---A--------G--C--G-----------A--------C--------A--------A-----T--T-----T--A---------C----------A-----------G--A--C-----A-----T--G--A--A--C--T--------G-----C------CA----- 1720
B.CI.x.20_56 G-----C-----G--C--G--------G-----------C--A-----A--G-----G--------T--C--T------------C----------A-----T--C--G--A--C-----A-----T--G--A--A--C--T--------G-----C------CA---A- 1718
B.CI.x.EHO ---A--G-----G--C--G-----------A-----------------A--------G--------T-----T-----------------------A-----A-----G--A--C-----A-----T--G--G--A--T--T-----A--A-----C------CAA---- 1716
B.GH.86.D205_ALT ---A--------G--C--G-----------A-----------------A--------A--------T-----T--A---------C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----A--A--C--T-----A--A-----C------CA---A- 1715
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ---------------C--G-----------A--------C--------A--------A--------T-----T------------C----------A-----A--------A--C-----A-----T--G--A--A--T--T--T--A--A-----C------CA----- 861
G.CI.92.Abt96 ---A--------G--C--G--------G-----------------G-----------C---CTA--A-----T--C-----A---C----------A-----A--------A--C-----A-----T-----A--A--T--T--------A-----K-----TC-T--A- 1117
AB.CM.03.03CM_510_03 ---A--------G--C--G-----G-----A--------C--A-----A--------A-----T--T-----T--A---------C----------A--G--------G--A--C-----A-----T-----A--A--T--T--T--A--A-----C------CAA--A- 851
H2_01_AB.CI.90.7312A G--------------A--G-----------------------------A-----G--A--T-----T-----T------------C----------A-----A-----G--A--C-----AG-C--T--G--A--A--C--T--------G-----C------CA----- 1721
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 G-----------G--C--G------A----A-----------------A-----G--A--T-----T-----T--C---------C----------A-----A--C--G--A--C-----AG-C-----G--A--A--C--T--A-----G-----C------CA----- 1718
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 G-----------G--C--G------A-------------------G--A-----G--A--T-----T-----T--C---------C----------A-----A-----G--A--C-----AG-C--T-----A--A--C--T--A-----------C------CAA--A- 1722
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 G--------R--G--C--G--R--RA----A-----------------A--R--G--A--T-----T-----T--C-----R---C----------------A--C--G--A--M-----AG-C--T--R--A--A--C--T--A-----G-----C------CA---A- 1720
U.FR.96.12034 ------G--A--------------------------------------C-----G--C-----G--------T--------A-----------C--------A--------T--------A--------G--A--A--T--T--T--A--A------------ACA---- 1233
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1704
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1704
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------TG----------------------------------------------------------------------G------------------------------------ 810
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 810
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--C---------------------------------- 1703
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------------------------------A--------------C--------------------------------------------------------------------------C--------T---------------------------- 1705
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------------------------------------C-----------------------------------------------------------------------------------T---------------------------- 1692
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 810
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 811
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------G-----------------------------------------------------------------------G------------------------------------ 744
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 781
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 804
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 811
MAC.US.x.93057 ------------------------------------------------------------T-T----------------------------------------------------------------------G------------------------------------ 809
MAC.US.x.93062 ------------------------------------------------------------------Y------------------------------------------------------------------------------------------------------- 796
MAC.US.x.95058 --------------------------------------------------------------T----------------------------------------------------------------------R------------------------------------ 798
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 667
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 800
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 811
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 803
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 815
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 813
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 811
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 806
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 700
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 796
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 679
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 679
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------G------------------------T-------------------------C---CT------------------------------------------------------------C-----------------T---------------------------- 1202
MAC.US.x.SMM142_patent ------G------------------------T-------------------------C---CT------------------------------------------------------------C-----------------T---------------------------- 1202
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 667
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 810
MNE.US.82.MNE_8 ------G--------------------------------------------------C--------------------------------------------A--------A--------------------A------------------------------------- 1184
MNE.US.x.MNE027 ------G--------------------------------------------------C----T---------------------------------------A--------A--------------------A------------------------------C------ 1184
SMM.-.pE660.CG7G ---A--G--A--------G-----G-----------------A--G--A--------C-----T--------T--C-----A---C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----G--------T--A--A-----C--------T--A--A- 1702
SMM.CI.SIVsmCI2 ------------G--C--G-----------------------A-----A--------C-----T--------T--C-----A--------------------A--------A--A--------A--T-AG--A--C--T--T-----A--A------------------- 800
SMM.LR.SIVsmLIB1 G--A--------G-----G-----------------------------A--------C-----T--G--------C--------------C-----------A-----G--A--C-----A-----A-----A--A--T--T--A--A--A--------A--T------- 789
SMM.SL.92.SL92B ---A--------------------------------------------A--------C--T--A---------------------C-T--------A--T--A-----G--A--C-----A-----------A--A--T--T-----A--A-----C------C-A--A- 1138
SMM.SL.SIVsmSL92A G--A--------G-----------------C-----T--------GT----------A-----------------------A---C-T--------T--G--G--C-----A--A-----A--A--T-----A--C--C--T--A-----A-----C------------- 797
SMM.US.CFU212 G--R--------------G-----G-----------G-----------R--------C--T--T--T-----T--C---------C----------------A--C--R--A--C--------C--A--G--A--C--C--T--A-----A--T---------C----A- 956
SMM.US.D215 T--A--------------G---------------------------T-A--------C--------G------G-C--C------C----------A-----A-----G--A--C-----A--C--T--G--A--A--C--T--A--A-----T--------TC----A- 964
SMM.US.FTq G--A--G--------------G--G--------------C--------A--------C--T-----A-----T--------A-----------------G--T-----G--A--C-----A-----A-----A--C-----T-----A--G--T---------C-A--A- 977
SMM.US.G078 ---A-------GG--------------------------------------------C--------T--------C--C--A---C----------A--G--A--------A--C-----A-----A-----A--------T--A--A--A-----C-----T-----A- 970
SMM.US.G932 G--A--G--A--------------G--------------------G-----------C-----A---------------------C----------A-----A--------A--------A-----------A--C-----T--------------C------C-A---- 962
SMM.US.M919 ---A--G--A--------G-----G-----------------A--G--T--------C-----------------C-----A---C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--A-----T--------T--A--A- 967
SMM.US.M922 ---A--G--A--------G-----G-----------------A--G--A--------C-----T--------T--------A---C----------A-----A-----G--A--C-----A---G-T-----A--------T--A--A-----T-----------A--A- 968
SMM.US.M923 ---A--G--A--------G-----G-----A-----------A--G--A--------C-----T-----------C-----A---C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----A--------T-----------T--------T--A--A- 967
SMM.US.M926 ------G-----------G-----------------T-----------A--------C--T--------------C-----A---C-G-----------G--A--------A--C---------G-------A--C-----T-----A-----G---------------- 967
SMM.US.M934 G-----------------------------------C--------------------C--T-----T-----T--C-----A-----------------G--A--------A--C-----A---G-------A--------T-----A---------------------- 965
SMM.US.M935 G--A--G--A--------G-----G-----------------A--G--A--------C-----T-----------------A---C----------A-----A-----G--A--C-----A---G-T-----A--------T--A--A-----T--------T--A--A- 968
SMM.US.M940 G--A-------G------------G---------------------T----------C--T-----T--------C--C--A---C----------A--G--A--------A--C-----A-----------A--A-----T--A--A--A-----C-----T------- 970
SMM.US.M946 G-----------------------------------C-----------A--------C--T-----T--------C-----A-----------------G--A--------A--C-----A---G-------A--------T-----A---------------------- 966
SMM.US.M947 ---A--G--A--------G-----------------------A--------------C-----T-----------C-----A---C----------A--G--A-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--A-----T-----------A--A- 967
SMM.US.M949 ---A-------GG-----------G---------------------T-A--------C--T-----G--------C--C--A---C----------A--G--A--------A--C-----A---G-A-----A--A-----T--A--A--A-----------T------- 958
SMM.US.M950 G--A--------------------------------C-----------A--G-----C--T-----T--------C-----A-----------------G--A--------A--C-----------------A--------T-----A-----G---------------- 966
SMM.US.M951 ---A-----A-GG-----------G--------------------------------C--T-----T--------C--C--A---C----------A--G--A-----G--A--C-----------A-----A--A-----T--A--A--A-----C-----T------- 967
SMM.US.M952 G-----------------------------------C-----------A--------C--T-----T--------C-----A-----------------G--A-----G--A--C-----A---G-------A--------T-----A-----G---------------- 966
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ---A--G--A--------G-----G-----------------A--G--A--------C-----T--------T--C-----A---C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----G--------T--A--A-----C--------T--A--A- 1703
SMM.US.x.F236_H4 ---A--G--A--------G-----G-----------------A--G--A--------C-----T--------T--------A---C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----G--------T--A--A-----C--------T--A--A- 1700
SMM.US.x.H9 ---A--G--A--------G-----G-----------------A--G--A--------C-----T-----Y--T--C-----A---C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--------T--------T--A--A- 1186
SMM.US.x.PBJ14_15 ---A--G--A--------G-----G-----------------A--G--A--------C-----T-----------C-----A---C----------A-----G-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--A-----T--------T--A--A- 1480
SMM.US.x.PBJA ---A--G--A--------G-----G-----------------A--G--A--------C-----T-----------C-----A---C----------A-----G-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--A-----T--------T--A--A- 1479
SMM.US.x.PBJ_143 ---A--G--A--------G-----G-----------------A--G--A--------C-----T-----Y-----C-----A---C----------A-----G-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--A-----T--------T--A--A- 1186
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---A--G--A--------G-----G-----------------A--G--A--------C-----T-----------C-----A---C----------A-----G-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--A-----T--------T--A--A- 1672
SMM.US.x.PGM53 ---A--G--A--------G-----G-----------------A--G--A--------C-----T-----------C-----A---C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--A-----T--------T-----A- 1630
SMM.US.x.SME543 ---A--G--A--------G-----G-----------------A--G--A--------C-----T-----------C-----A---C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----G--------T--A--A-----C--------T--A--A- 1716
STM.US.89.STM_37_16 G-----------------T--------G--------------------A--------C--T--------------C-----AC----------------G--G--------A--C-----A-----A-A---G--C-----T-----A-----T---------A------ 1360
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MAC.US.x.239 ACCCA......CAACCAGCTCCA...CAACAAGGACAACTTAGGGAGCCGTCAGGATCAGATATTGCAGGAACAACTAGTTCAGTAGATGAACAAATCCAGTGGATGTACAGACAACAGAACCCCATACCAGTAGGCAACATTTACAGGAGATGGATCCAACTGGGGTTG 1865
Gag H__P__.__.__Q__P__A__P__.__Q__Q__G__Q__L__R__E__P__S__G__S__D__I__A__G__T__T__S__S__V__D__E__Q__I__Q__W__M__Y__R__Q__Q__N__P__I__P__V__G__N__I__Y__R__R__W__I__Q__L__G__L_
A.CI.88.UC2 -----......AT-----GC--CTTA-C-GC---G--G-----A--C--AAGG--G--T--C--A-----------A--CA----------G--G--------------T--G--G--A--T---G-G--G-----G-----C-----A-----------GA-A---C-- 1918
A.DE.x.BEN -----......AT-----GC--CTTA-C-GC------G--C--A--C--AAG---G--T--C--A-----------A--CA-------------G--------------T--G-C---A--T---G----G-----G-----C-----A------------A-A---C-- 1918
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----......AT-----GC--CTTG-C-GCG--G--G-----A--A--AAG---G--T-----A-----G-----A--CA-------A-----G-------------TT---GC---A--T--T-----------G-----C--T--------------GA-A--AC-- 1886
A.GH.x.GH1 -----......AT-----GC--CTTA-C-GC---G--G-----A--C--AAGG--G--T--C--A-----------A--CA-------A-----G--------------T--G-C---A--T---G-G--G-----G-----C-----A-----------GA-A---C-A 1362
A.GM.87.D194 -----......AT-----GC--CTTA-C-GC---G--G-----A--C--AAGG--G--T--C--A-----------A--CA-------------G--------------T--G----CA--T---G-G--G-----G-----C-----------------GA-A---C-A 1362
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -T---......AT-----GC--CTTA-C-GCG--G--G--C--A--T--ACG------T--C--A-----G-----A--CA-------G-----G---G-A--------T--G---G-A--T--TG----------A-----C--T--------------GA-A--AC-- 1362
A.GM.x.MCN13 -T---......AT-----G---CTTA-C-GCG--G--G-----A--A--AAG---G--T--C--A-----G-----A--CA-------------G-------------TT--G-C---A--T---G-------G--A-----C--T--------------GA-A--AC-- 1363
A.GM.x.MCR35 -T---......AT-----G---CTTA-C-GCG--G--G-----A--A--AAG---G--T--C--A-----G-----A--CA-------------G-------------TT--G-C---A--T---G-------G--A-----C--T--------------GA-A--AC-- 1363
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -T--C......AT-----GC--CTTA-C-GCG--G--G-----A-----AAG---G--T--C--A-----G-----A--CA-------A--G--G-------------TT----C---A--T--TG----------------C--T-----------T--GA-A--AC-- 1356
A.GW.87.CAM2CG -T---......AT-----GC--CTTA-C-GCG--G--G--C--A--C--AAG---G--T--C--A-----------A--CA-------A-----G-----A-------TT--GGC---A--T---G----------G-----C--T--A-----------GA-A---C-- 1927
A.GW.x.MDS -T---......AT-----GC--CTTA-C-GCG--G--G-----A--A--AAG---G--T--C--A-----G-----A--CA---------------------------T---GGC------T--TG-------G--A-----C--T--A-----------GA-A---C-- 1362
A.IN.07.NNVA -T---......AT-----GC--CTTA-C-GC---G--G--C--A--A--AAG---G--T--C--A-----------A--CA-------A-----G---G---------TT---GC---A--T--TG-------G--A-----C--T--A-----------GA-A---C-- 1912
A.IN.95.CRIK_147 -T---......AT-----GC--CTTA-C-GC------G-----A-----AAG------T--C--A-----G-----A--CA-------G-----G-------------TT---GC---A--T--TG-------G--A-----C--T--A-----------GA-A--AC-- 1663
A.PT.x.ALI -T--C......AT-----GC--CTTA-C-GC---G--G-----A--A--AAG---G--T--C--A-----------A--CA-------A-----G-------------T---G-C--G---T--TG-G--------G-----C--T--A-----------GA-A---C-A 1911
A.SN.85.ROD -T---......AT-----GC--CTTA-C-GCG--G--G-----A-----AAGG-----T--C--A-----G-----A--CA-------A-----G-------------TT--G-C---A--T--TG----------A-----C--T--A-----------GA-A--A--- 1361
B.CI.88.UC1 ----G......AT-----G----CTG-C-GC---------------C--CAG---G--------A--------C--C--CA-------G--------A--------------GGC---A--T--TG-T--G-----G-----------A--------T---A-A---C-- 1884
B.CI.x.20_56 ----G......AT-----G----CTG-C-GC---------------C--CAG---G--------A--------C--C--CA-------G--------A--------------GGC---A--T--TG-T--G-----G-----------A--------T---A-A---C-- 1882
B.CI.x.EHO -T---......TCG----GC---ATG-C-GC---G-----C-----A--AAG---G-----C--A--G-----C--C--CA-------A-----G--A----------------CC--A--T--TG-C-----G--A-----C--T--A--G-----T--GT-A---C-A 1880
B.GH.86.D205_ALT ----G......TC-----GC---ATG-CGGC---------------C--AAG---G--------A--------C--C--CA-------G-----G--A--------------GGCC--A--T--TG-C-----G--A--------T--A--------T---T-A--A--- 1879
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ----G......TC---G-GC---ATG-C-GC------G--------C--AAG---G-----C--A--------C-----CA----G--G--G--G--A--------------G-CC--A-----T--C--------A--------T--A--------T--GT-A---C-- 1025
G.CI.92.Abt96 -T---......----A--GG--GCCG-C-GC-------M-C-----A---A-------------A-----G--C------A--A----A--------T-------CAC----G--G--A-----T-----------A--T--Y--T--A-----------RT-A--AC-T 1281
AB.CM.03.03CM_510_03 ----G......TC-----GC---CTG-CGGC------G-----A--C--AAGG-----------A--G-----C--C--CA-------G-----G--A--------------GGGC--A--T--T--C-----G--A--------T--A--------T---A-A------ 1015
H2_01_AB.CI.90.7312A ----G......GTG----G----CTG-C-GC---------------C--CAG------------A--G-----C--C--CA-------G-----G--A--------------GGGT--A-GT--T--C--------G--------T--A--------T--G--A--A--- 1885
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ----G......GT-----G----CTG-C-GC---------Y--A--C--CAG------------A--G-----C--C--CA--CC---G--------A--------------GGGT--A--TT----C-----G--G--------T--A--------T---T-A--A--- 1882
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ----G......AT-----G----CTG-C-GCG--------C--A--C--CAG------------A--G-----C--C--CA-------G--------A--------------GGGT--A--TT-TG-C--------G--------T--A--------T---T-A--A--- 1886
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ----G......AT-----G---RCTG-C-GC---R--------A--C--CAG------------A--G-----C--C--CA-------G--------A--------------GGGT--A--TT--G-C--G-----G--------T--A--------T---T-A--A--- 1884
U.FR.96.12034 -----......A-C-A--GC---CCA-C-GC---G--------A-----AAG---T--T--------------------CA----G--A--G--G--A--------------G-CG--A--T--A-----G--G--T-----C--TC--------------T----CC-A 1397
MAC.US.x.17EC1 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1865
MAC.US.x.17EFR -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1865
MAC.US.x.1937 -----......------------...------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------------------R------------------ 971
MAC.US.x.2065 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 971
MAC.US.x.251_1A11 -----......------------...-----------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1864
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----......------------...-----------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1866
MAC.US.x.251_BK28 -----......------------...-----------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1853
MAC.US.x.80035 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 971
MAC.US.x.81035 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 972
MAC.US.x.85013 -----......------------...------------------------------------------------------W--R-------------------------------------------------------------------------------------- 905
MAC.US.x.87082 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 942
MAC.US.x.92050 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 965
MAC.US.x.92077 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 972
MAC.US.x.93057 -----......------------...----------------------------------------------------------C------------------------------------------------------------------------------------- 970
MAC.US.x.93062 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 957
MAC.US.x.95058 -----......------------...----------------------------------------------------------C---G----------------C---------------------------------------------------Y------------ 959
MAC.US.x.95086 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 828
MAC.US.x.95112 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 961
MAC.US.x.96016 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 972
MAC.US.x.96020 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 964
MAC.US.x.96072 -----......------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------M-R------ 976
MAC.US.x.96081 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 974
MAC.US.x.96093 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 972
MAC.US.x.96114 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 967
MAC.US.x.96123 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 861
MAC.US.x.96135 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 957
MAC.US.x.97009 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 840
MAC.US.x.97074 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 840
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----......----A-------...-----------G------------------------------------------A-------A--------------------------------------------------------------------------------- 1363
MAC.US.x.SMM142_patent -----......----A-------...-----------G------------------------------------------A-------A--------------------------------------------------------------------------------- 1363
MAC.US.x.r80025 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 828
MAC.US.x.r90131 -----......------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 971
MNE.US.82.MNE_8 -----......----A-------...-----------G-----------------------C------------------A----------------------------------------------------------------------------------------- 1345
MNE.US.x.MNE027 -----......----A-------...-----------G-----------------------C------------------A----------------------------------------------------------------T------------------------ 1345
SMM.-.pE660.CG7G ----G......-------G----CTA-C-GT---G--------A-----AAG---------C-----------T------A-------------------A-----------G-----A--------------------------T--A--G---------T-A------ 1866
SMM.CI.SIVsmCI2 -T--T......A-TGT--GG---TTG-CGGC------GT-G--A--A---AGT--C-----C--------------A---A----G-----G--------A-----------G-----A-----TG-------T--G-----C--T-----------T--------C--A 964
SMM.LR.SIVsmLIB1 -T---......------AGC---ATA-C-GC---G-----------A---CG---T--C-----A--T--C--C------A----G-----G-----A--------------G-----A-----T--------T--A--------T-----------------AA--C-- 953
SMM.SL.92.SL92B -----AGAGGA----AGC-GG-GCAA-CGGCT---GGG--A-----A--A-----------C--A-----G--------CA-CCC-AG------G--AG-A--------T--GGC---A-----AG-C-----G--AG----C--T--A--G--------G-----AC-C 1308
SMM.SL.SIVsmSL92A -T--G......--G----G----CTC-C-GC---G-----C--------AAG------T-----A--------------CA-------A--------A--------------GGCTGCC--------C--G--G--------C---C--C-----------T-A--T--A 961
SMM.US.CFU212 -T---......-------G----ATA-C-GC------G--------C--AAG---R--------A--------C--C--CA----G--A--------T--------------G--G-----T--G-----G-----A-----C--------------T-----T------ 1120
SMM.US.D215 -T---......--G----GC--GCTA-C-GC------G--C-----A--AA----G--T--C-----------C--C---A----G-----G--------A-----------G--G---------G----------A-----------A--G---------T-------A 1128
SMM.US.FTq -----...CAG-CGATG-GC---ATA-C-GC---G--G--C--A--C---AGG--------C-----------T-----CA-------G--G--G--AG-A--------T--G--G--A--T--T-----------T-----C-----A-----------G--T---C-A 1144
SMM.US.G078 -T---......--G----GC---CTA-C-GC---G-----C--A--A--AAGG--C--T-----A--------C--C---A----------G-----A-----------------G--A-----------G--T--A--------T--A------------T----AC-- 1134
SMM.US.G932 ----G......--G----G----ATA-C-GC------G--C-----C--AAG------------------G--C------A----G--A--------------------T-----G-----T-----------------T--C-----A--------------T--A--- 1126
SMM.US.M919 ----G......--G----G----ATA-C-GC---------C--A--C--AAG---------------------T------A-------A--G-----------------T--G--G--------T--------G--A--------------------------T-----A 1131
SMM.US.M922 ----G......--G----G----CTA-C-GC------------A-----AAG---------------------T------A----G--A--G-----T-----------T--G--------------------G--A-----C--------------------T-----A 1132
SMM.US.M923 ----G......--G----G---GCTA-C-GC------G--G--A-----AAG------C--------------C-----CA-------A--------T-----------T--G--G--A-----T-----------T-----C-----A--G--------GT-A---C-- 1131
SMM.US.M926 -T---......--G----GC---TTG-C-GC---G--G--C--A--A--AAG---------C-----------T-----CA-------C--G-----T-----------T--G--------------------G--A-----C-----A--G-----T-----T---C-- 1131
SMM.US.M934 -T---......-------G----TTA-C-GC---------C-----A--AAG---G-----------------C------A----G--A-----------A--------T--G--------T--T--------G--A-----------------------G--T---C-A 1129
SMM.US.M935 ----G......--G----G----ATA-C-GC------------A--T--AAG---------------------T------A----G--A--G-----T-----------T--G--------------------G--A--T--C--------------------T-----A 1132
SMM.US.M940 -T---......--G-A--GC--GTTA-C-GC------G--C-----A--AAGG--C--T--C--A--------C--C---A----------------A-----------T--G--G--A-----------G--T--G--------T--A------------T-----C-- 1134
SMM.US.M946 -----......--G----G----TTG-C-GC---------------A--AAG---------------------C------A----G--A--G-----------------T--G-----------T--------G--A-----------------------G--T---C-A 1130
SMM.US.M947 -----......--G----G----ATA-C-GC------------A--T--AAG---------C-----------T-----CA----------------T--A--------T--G--G--A--T--T-----------T-----------A--G---------T-A---C-- 1131
SMM.US.M949 -T---......--G----GC---CTA-C-GC---G--G--C-----A--AAGG--C--T--C--A--------C--C---A----------------A-----------T--G--G--A-----------G--T--G--------T--A------------T-----C-- 1122
SMM.US.M950 -T---......--G----G----TTG-C-GC---------C-----A--AAG---------C-----------C------A----G--A--G-----------------T--G-----------T--------G--G-----------------------G--T-----A 1130
SMM.US.M951 -T---......--GGT--GC---CTA-C-GC---G--G-----A--A--AAG---C--T--C--A--------C--C---A----------------A-----------T-----G--A-----TG----G--T--G--------T--A------------T----AC-- 1131
SMM.US.M952 -T---......--G----G----TTG-C-GC---------C-----A--AAG---------------------C------A----G--A--------T-----------T--G-----------T--------G--G--------------------------T-----A 1130
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -----......-CG----G----CCA-C-GC---G--------A-----AAG---------C-----------T------A-------------------A-----------G-----A--------------------------T--A--G---------T-A---C-- 1867
SMM.US.x.F236_H4 ----G......-------G----CTA-C-GC---G--------A-----AAG---------C-----------T------A-------------------A-----------G-----A--------------------------T--A--G---------T-A---C-- 1864
SMM.US.x.H9 ----R......--G----G----ATA-C-GC------------A-----AAGR-----C--C-----------T-----CA--S----C--------T--A--------Y--G--G--A-----T-----------------C-----R--G---------T-A---C-- 1350
SMM.US.x.PBJ14_15 ----G......--G----G---GATA-C--C------------A-----AAG------C--C-----------T-----CA-------C--------T--A--------T--G--G--A-----T-----------T-----C--------G---------T-A---C-- 1644
SMM.US.x.PBJA ----G......--G----G---GATA-C--C------------A-----AAG------C--C-----------T-----CA-------C--------T--A--------T--G--G--A-----T-----------T-----C-----A--G-----------A---C-- 1643
SMM.US.x.PBJ_143 ----R......--G----G----ATA-C-GC------------A-----AAGR-----C--C-----------T-----CA--S----C--------T--A--------Y--G--G--A-----T-----------T-----C-----R--G---------T-A---C-- 1350
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----G......--G----G---GATA-C--C------------A-----AAG------C--C-----------T-----CA-------C--------T--A--------T--G--G--A-----T-----------T-----C-----A--G---------T-A---C-- 1836
SMM.US.x.PGM53 ----G......--G----G----ATA-C-GC---------C--A--T--AAG---------------------T------A----G--A--G-----T-----------T--G--G-----------------G--A--------------------------T-----A 1794
SMM.US.x.SME543 ----G......--G----G----CTA-C-GC---G--------A-----AAG---------C-----------T------A-------G-----------A-----------G-----A--------------------------T-----G---------T-A---C-- 1880
STM.US.89.STM_37_16 -T---...CAA-C---G-G---GCTG-C-GC---G--------A--A--AAGC--G--------A-----G--T-----C---CC---G--------T--A---------C-G--G--A--T--T-----G-----A-----C--------------T-----A---C-A 1527
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MAC.US.x.239 CAAAAATGTGTCAGAATGTATAACCCAACAAACATTCTAGATGTAAAACAAGGGCCAAAAGAGCCATTTCAGAGCTATGTAGACAGGTTCTACAAAAGTTTAAGAGCAGAACAGACAGATGCAGCAGTAAAGAATTGGATGACTCAAACACTGCTGATTCAAAATGCTAA 2035
Gag _Q__K__C__V__R__M__Y__N__P__T__N__I__L__D__V__K__Q__G__P__K__E__P__F__Q__S__Y__V__D__R__F__Y__K__S__L__R__A__E__Q__T__D__A__A__V__K__N__W__M__T__Q__T__L__L__I__Q__N__A__N
A.CI.88.UC2 --G--G--------------C--------C---G-CT----C-----G--G--A--------AT----C-----------------------T-----C-----G-----G--AG----CC-G--------A-----------C------------G-A--G-----C-- 2088
A.DE.x.BEN -----G----------A---C--------T-----CT----CA-------G--A--------A--G--C--A--------------------------C--G--G--------A-----CC----------A-----------C-----G-----A--A--G-----C-- 2088
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --G--G--C-----G-----C--T-----C-----C-----C--------G--A-----G-----G--C--A-----------T--A-----------CC----G--------A-----CC----------A-----------C------------G-A--G-----C-- 2056
A.GH.x.GH1 --G--G--------G-----C--------T-----CT----C-----G--G--A-----G--A--G--C-----------G-----------T-----C--G--G--------A------C-G-----------C--------C-----G-----A--A--G-----C-- 1532
A.GM.87.D194 --G-----------G-----C--------T-----CT-------G--G--G--A--------AT-G--C-----------------A-----------CC----G--------A-----CC-G--T-----A-----------C-----G-----A--A--G-----C-- 1532
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --G--G--------------C--T-----C-----------CA----------A---------T-G--C--A--------G--T--A-----------C-----G-----------------------G--------------C--G--G-----AG-G---...T-G-- 1529
A.GM.x.MCN13 --G--G--C-----G-----C-----G--C-----C-----CA----------A-----G--A-----C--A--T--------T--A-----------C--G--G--------A------C-------G--------------C--G-----A--AG-A--G-----C-- 1533
A.GM.x.MCR35 --G--G--C-----G-----C-----G--C-----C-----CA----------A--------A-----C--A--T--------T--A-----------C--G--G--------A------C--A-------------------C--G-----A--AG-A--G-----C-- 1533
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----G--C-----G-----C--T-----C-----C-----CA----T-----A-----G--A-----C--A-----------T--------------C--G--G--------A------C----------A-----------C-----------A--A--G-----C-- 1526
A.GW.87.CAM2CG --G--G--------G-----C-----G--C-----C-----CA-------G--A-----G---T----C--A-----------T--A-----------C--G--G--------A------C----------A-----------C-----------AG-G--G-----C-- 2097
A.GW.x.MDS --G--G--------G-----C--T-----C-----C-----C--------G--A-----G-----G--C--A-----------T--A-----------C--G--G--------A--------------G--A--------------G--------A--A--------C-- 1532
A.IN.07.NNVA -----G--------G-----C--T--G--C-----C-----CA-------G--A--------A--G--C--A-----------T--A--------G--C--G------------------C----------------------C------T-A-----A--------C-- 2082
A.IN.95.CRIK_147 --G--G--------G-----C--T--G--T-----C-----CA-------G--A--------A--G-----A-----------T--A--------G--C--G-----------------CC----------------------C------T-A---G-A--------C-- 1833
A.PT.x.ALI --G--G--------G-----C--------C-----C-----CA----------A-----G--------C--A-----------T--A-----------C-----G--------A------C-----------------------------------G-A--G-----C-- 2081
A.SN.85.ROD --G--G--------G-----C-----G--C-----C-----CA-------G--A-----G-----G--C--A-----------T--A-----------C--G--G--------A------C-------G--------------C-----------AG-A--------C-- 1531
B.CI.88.UC1 --G---------C-G-----C--T--T--C-----AT----CA----G--G--A--------A--T--C--A-----C-----T--A-----------C---C-G-----G--A-----CC-------G--A-----------A-----------A-----G-------- 2054
B.CI.x.20_56 --G---------C-G-----C--T--C--C--T--AT-------------G-----G--G---T-C--C--A-----------T--------------CC--C-G-----G--A--G--CC-------G--A-----------A--G--------A-----G-----C-- 2052
B.CI.x.EHO --G---------C-G-----C--T--T--T--T--A--G--CA----G--------------A--C--C--A-----------T--A-----------C---C-G-----G--A-----CC----------A-----------A-----------------G-------- 2050
B.GH.86.D205_ALT --G---------C-------C--T--T--C-----AT----CA----G--G--A-----G-----C--C--A-----------T--A-----------C---C-G--------A-----CC-------G--A-----------A-----------------G-------- 2049
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 --G---------C-G-----------T--C--T--A--G--CA----G--G--A-----G--A--C--C--A--------------A---------------C-G--------A-----CC-G--------A------G----G-----------------G-------- 1195
G.CI.92.Abt96 --------------G-----Y--T-----------C--------------------------A--C------TCT--------T--A--------G---C-R-----------A--T---C----------A-----------A--G-----A--------------C-- 1451
AB.CM.03.03CM_510_03 --G---------C-G-----C--T--T--C-----AT-G--CA----G--G--A--------A--C--C--A--T--------T--A-----------C---C-G-----G--A-----CC-------G--A-G---------A--------A---G----G-------- 1185
H2_01_AB.CI.90.7312A --G--G------C-G-----C--T--T--T--T--A--------------------------A--C--C--A--------G--T--A--------G--C---C-G--------AG-G--CA-G--C--G-GAGCG--------AG-G-----A---G-C--G-------- 2055
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --G-----C---C-G-----C-----C--T--T--A--------------------------A--C--C--A-----------T--A-----------C---C-G--------AG----CA-G--C--G-GAGCA--------AG-G-----A---G-C--G-------- 2052
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --G-----------G-----C--T--T--T--T--A--------------------------A--C-----A-----------T--A-----------CC--C-G--------------CCAG--C--G-GAGCA--------AG-G------T----C--G-------- 2056
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --G-----------G-----C--T--T--T--T--A--------------------------A--C--C--A-----------T--A-----------C---C-G--------AG----CA-G--C--G-GAGCA--------AG-G-----A---G-C--G-------- 2054
U.FR.96.12034 -----------T--------C--T-----T--T--CT-----A----G-----------G-----------A--T--------T--A--------------G-----------A------C-------G--A--------------G--G-----------G-------- 1567
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2035
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2035
MAC.US.x.1937 -----------------------------------------------R------------------------------------------------------------------------C------------------------------------------------- 1141
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1141
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2034
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------------------------------A--------------------------------------------C--------------A-------------------------------------------------------- 2036
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------A-------------------------------------------------------- 2023
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1141
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1142
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1075
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1112
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1135
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1142
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1140
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1127
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1129
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 998
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1131
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1142
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1134
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1146
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1144
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1142
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1137
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1031
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1127
MAC.US.x.97009 ----------------------------------------------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------- 1010
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1010
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------C------------------------------------------------- 1533
MAC.US.x.SMM142_patent -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------C------------------------------------------------- 1533
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 998
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1141
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------------G------------------------------------------------------------------C--------------A------C------------------------------------------------- 1515
MNE.US.x.MNE027 -------------A----------------------------A---G---------------------------------------------------C--------------A------C------------------------------------------------- 1515
SMM.-.pE660.CG7G --G--------A------------------------T-------G--------A-----------------A-----C-----T--A-----T------C----------G--A------C-G--------------------C-------------------------- 2036
SMM.CI.SIVsmCI2 --G-----------G--------T-----C-----C--------G--------C--C--G-----T-----------------------------G--C--G-----T--G--A-----C--G-----G--A-----------A--G----------------------- 1134
SMM.LR.SIVsmLIB1 -----------------------T-----T--------G-----G--G-----------G-----C-----------------------------------G--------G--A------C-G--------A-----------------------------------C-- 1123
SMM.SL.92.SL92B --------C-----G--------------------C--G-----T--------T-----G-----C-----A--T--------T-----------------G--------G---------C-G-----G--------------A-----------------G--C--C-- 1478
SMM.SL.SIVsmSL92A -----------T--------C--T---GTC-----C--G---A-C--G--------C--------T--------T--------T--A--------G--C--G-----------A------C----------------------A--G--G--------C----------- 1131
SMM.US.CFU212 -----------G--G--------T--------------------G-----G--A--C--------------ATCT--------------------------G--R-----R--A------C-R-----W-----------------G-----------------C--C-- 1290
SMM.US.D215 -----------T-----------------T------------A----G--------T---A----T--------------------A--------G-----G-----------A-----CC----------A-----------A--G--------------------C-- 1298
SMM.US.FTq -----------T-----------T-----------------------G--G--A--------A--T------GC---------T--A-----------C-----G-----G--A------C-G--------------------------G-----------------A-- 1314
SMM.US.G078 --G-----------G--------T----TG-----C-----C--G--------------------------A--T--C------------------T----G-----------A-----CC-G-----G--A-------------------------------------- 1304
SMM.US.G932 -----------T--------C--T--------------------G--------------G--------C--A-----C--------------------C--------------A------C-------G--------------------G--------A----------- 1296
SMM.US.M919 -----G--------------C--T---GT------------CA-------------G--------G--C-----------------------------C-----------G--A------C----G--G----------------------------------------- 1301
SMM.US.M922 -----G--------G-----C--T-----------C--G--------------------------G--C-----------------------------C---------------------C----------------------C-------------------------- 1302
SMM.US.M923 --G--------A--G-----C--T------------T-G-----G--------A---------T----C--A-----------T--A--------G---C-------------A-----CC-------G--A-----------------------------------C-- 1301
SMM.US.M926 -----G--------------C--T---GT---------G--CA-------------G--G------------------------------------G-C---------------------C-------G-----------------------------C--G-----C-- 1301
SMM.US.M934 -----G-----------------T--------------G--CA-------------G------A----C---------------------------G-C--------------A------C-------G--------------------------------------C-- 1299
SMM.US.M935 -----G--------G-----C--T--------------G--CA----------------------G--C-----------------------------C--G------------------C-G--------------------C-------------------------- 1302
SMM.US.M940 --G--G--------G--------T---GTG-----C-----C--G--------------------------A-----C-----------------GT----G-----------A-----CC-G-----G-----------------G--------------------C-- 1304
SMM.US.M946 -----G--------G--------T--------------G--CA-------------------AA----C---------------------------G-CC-------------A------C-------G--------------------------------G-----C-- 1300
SMM.US.M947 -----------A-----------T------------T-------G--------A--------------C--------------T--A--------G---C-------------A------C-------G--A-------------------------------------- 1301
SMM.US.M949 --G--G-----T--G--------T-----G-----C-----C--G--------------------------A-----------------------G-----G-----------A------C-G--------A--------------G----------------------- 1292
SMM.US.M950 --G--G-----------------T--------------G--CA-------------G-----------C--------------T--------------C--------------A------C----------------------------------------G-----C-- 1300
SMM.US.M951 --G--G--------G--------T----TG-----C-----CA----------------------------A-----C-----------------GT-C--G-----------A-----CC-G-----G--A--------------G----------------------- 1301
SMM.US.M952 -----G-----------------T--------------G--CA-------------G-----------C----A------------------------C-----G--------A------C-------G--------------------------------G--C--C-- 1300
SMM.US.SIVsmE660-FL10 --G--------A------------------------T-------G--------A-----------------A-----C-----T--A-----T------C----------G--A------C-G--------------------C-------------------------- 2037
SMM.US.x.F236_H4 --G--------A------------------------T-------G--------A-----------------A-----C-----T--A------------C----------G--A------C-C--------------------C-------------------------- 2034
SMM.US.x.H9 --G-----C--A-----------T------------T-G-----G--------A---------T-------A-----------T--A--------G---C-------------A-----CC-G---S-G--A-----------------------------------C-- 1520
SMM.US.x.PBJ14_15 --G--------A-----------T------------T-G-----G--------A-----------------A-----------T--A--------G--C-C------T-----A-----CC-G-----G--A-----------------------------------C-- 1814
SMM.US.x.PBJA --G--------A-----------T------------T-G-----G--------A-----------------A-----------T--A--------G---C-------------A-----CC-G-----G--A-----------------------------------C-- 1813
SMM.US.x.PBJ_143 --G--------A-----------T------------T-G-----G--------A-----------------A-----------T--A--------G---C-------------A-----CC-G---S-G--A-----------------------------------C-- 1520
SMM.US.x.PBJ_6P6 --G--------A-----------T------------T-G-----G--------A-----------------A-----------T--A--------G--C-C------T-----A-----CC-G-----G--A-G---------------------------------C-- 2006
SMM.US.x.PGM53 -----G--------------C--T--------------G--C--------------G--------G--C--------C-----T--------------C--------------A------C-------G----------------------------------------- 1964
SMM.US.x.SME543 --G--------A------------------------T-------G--------A-----------------A-----C-----T--A------------C----------G--A-----CC-G--------------------C-------------------------- 2050
STM.US.89.STM_37_16 --------------------C--T---GTT------T----C-----G--------------AA-G--C--A--T--------------------G-----G-----------AG-----C--T----G--A-------------GG--------A-------------- 1697
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MAC.US.x.239 CCCAGATTGCAAGCTAGTGCTGAAGGGGCTGGGTGTGAATCCCACCCTAGAAGAAATGCTGACGGCTTGTCAAGGAGTAGGGGGGCCGGGACAGAAGGCTAGATTAATGGCAGAAGCCCTGAAAGAGGCCCTCGCACCAGTGCCAATCCCTTTTGCAGCAGCCCAACAGA 2205
Gag __P__D__C__K__L__V__L__K__G__L__G__V__N__P__T__L__E__E__M__L__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__Q__K__A__R__L__M__A__E__A__L__K__E__A__L__A__P__V__P__I__P__F__A__A__A__Q__Q__
A.CI.88.UC2 ------C--T---T----A--A--A--------AA-------------------G--------C--C--C--G--G-----C--A--A--C--A--A--C---C-------T--------A--------TT-AA-----CCC--T-----A-----------------A- 2258
A.DE.x.BEN ------C------T----A--A--A--A-----GA-------------------G-----A--C--C--C--G--G-----C--A--A--C-----A--C--GC-------T--------A--------TA-G-G----AGC--T-----A-----------------A- 2258
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ------C--T--AT----A--A--A--A-----GA-------T---T----G--G--------C--C-----G---A----A--A--A--C-----A--C------------------T-A--G--------A-------CC--T-----A------------------- 2226
A.GH.x.GH1 ------C------T----A--A--A--A-----GA-------------------G--------T--C-----G--G-----T--A--A--C--A--A--C---C-------C-----------G-----TT-GA-----CCC--T-----A-----------------A- 1702
A.GM.87.D194 ------C------T----AT-A--A--A--A--GA----------------G--G--------T--C--C--G--------C--A--AA-C-----A--C---C-------T--------A--G-----TT-GA-G----CC--T-----A-----------------A- 1702
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ------C--T---T----A--A-----A--A--GA-------T---T-------G-----A--C--C--------GA----T--A--A--C--------C---C--------------T-A---------A-GCG-----CC--T-----A------------------- 1699
A.GM.x.MCN13 ------C--T--AT----A--A--A--A--A--GA-------T---T-------G-----A--C--C--C-----G-----T-----A--C-----A------C--------------T-A---------T-GA------CC--T-----A--------------G---- 1703
A.GM.x.MCR35 ------C--T--AT----A--A--A--A--A--GA-------T---T-------G-----A--C--C--C-----G-----T-----A--C-----A------C--------------T-A---------T-GA------CC--T-----A--------------G---- 1703
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---------T--AT----A--A--A--AT-A--AA-------T---T----------------CA-C-----G--G--------A--A--C-----A-----------------------A--G----T-A-G-------CC--C-----A--------------G---- 1696
A.GW.87.CAM2CG ------C--T--AT----A--A-----AT-A--GA-------T---T-------G-----A--T--C--------------T--A--A--C-----A------C--------------T-A--G------A-G-G----CCC--T-----A--C-----------G---- 2267
A.GW.x.MDS ------C--T--AT----A--A--A--A-----GA-------T---T-------G-----A--C--C-----G--------A--A--A--C-----A-----------------G---T-A--G------A-GA------CC--T-----A--C-----------G---- 1702
A.IN.07.NNVA ---------T--AA--A-A--A--A--A--A--GA-------A---T------G------A--C--C-----G--G-----T-----A--T-----A---------------------T-A--G------A-G-G----ACC--T-----A--C-T---------G---- 2252
A.IN.95.CRIK_147 ---------T--AT-G--A--A--A--A--A--AA-------T---T-------------A--C--C--------G-----T-----A--C-----A---------------------T-A--G--------G------CCA--T-----A--C-----------G---- 2003
A.PT.x.ALI ------C-----AT----------A--AT-A--GA-------T---T-------G-----A--C--C-----G-----------A--A--C-----A--C------------------T-A--G------A-GA------CT--T-----A-----G-----------A- 2251
A.SN.85.ROD ------C--T--AT-------A--A--A--A--GA----C--T---T-------G--------C--C-----G--G-----T-----A--C-----A-----------------G-------------T-A-A-G---T-CC--T-----A--C-----------G---- 1701
B.CI.88.UC1 -------------T----A--T-----CT-A--AA-----------T----G--------------C--C-----GA----A--C--A--G--------A--GC-------T--G---T-A---------T-AA----T-CA--C--A--G-----T--C--T-----A- 2224
B.CI.x.20_56 -------------T----A--C-----CT----AA-A--C-----------G--------A-----C--C-----------A--C--A-----A-----A---C-------T--G---T-A-----A-----AA----T-CA--C--A--G-----T--C--T--G---- 2222
B.CI.x.EHO ------------AT-------T-----CT----AA----C-----AT-------------A--A--C--C--G--GA----A--C--A--G--------A--GC-------T--G--TT-A-----A---T-GA----TTCCA-C-AT--G-----C--C--T----CA- 2220
B.GH.86.D205_ALT -------------T-------T-----CT----AA-----------T----G--------A-----C--C-----GA----A--C--A--G--------A--GC-------C------T-A-----------AA----T-CA--C--A--G-----T--C-TT-----A- 2219
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ------C-----AT----A--T-----C-----AA----C-----A-----G--------A--A--C--C-----GA----A--C--A--G--A-----A--GC-------C--G--TT-A--G--A---T-GA----TCCA--TT-A--A-----T----TT-----A- 1365
G.CI.92.Abt96 ---------T--AT----A--A------T----AA-------T--TT----G------T----A--C--------GR----A--A--A--G--A--A--C--GC-T-----T-----AT-A-----A---T-AAAC--TACAG-CC-A--A--------T--T-----A- 1621
AB.CM.03.03CM_510_03 -------------T----A--T-----CT----AA-----------T-------------------C--C------A----A--C--A--G--------A-AGC-------C--G---T-A--------TT-AA----G-CA--C--A--G-----T--CTTT------- 1355
H2_01_AB.CI.90.7312A ------------------A--C-----TT----GCCAC-C-----------G--------------C--C------A----A--C--A-----A--A--G---C-------C--G--TT-A-----A---T-AA-G--C-CA--C--A--A--C--T--T--T------- 2225
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ------------------A--C-----YT----GCCAC-C-----------G--------------C--C-----GA----A--C--A--G-----A--R-----------T--G--TY-A-----A---T-AA-G--T-CA--C--A--A--Y--T--T--T------- 2222
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ------------------A--C-----TT----GCCAC-C-----------G--------------C--C-----GA----A--C--A--G-----A--G---C-------T--G--T--A-----A---T-AA-G--T-CA--C--A--A--C--T--T--T------- 2226
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ---------------G--A--C-----TT----GCCAC-C-----------G--------------A--------GA----A--C--A--G-----A--G-----------T--G--T--A-----A---T-AA-R--T-CA--C--A--A--C--T--T--T------- 2224
U.FR.96.12034 ------C-----A--C---T-A--A--TT-----A-------T---T-------G-----A--A--C---------A----A--A--A-----A--A-----GC-G------------T-A---------T-ACA---TA----T--A--C----------T-------- 1737
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2205
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2205
MAC.US.x.1937 ---------------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------R------------------------------------------- 1311
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1311
MAC.US.x.251_1A11 ---------------------------------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------------------------------------- 2204
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------T----A--------A--------------------------------------------------------A--A---------------------------------------------------------------------------------- 2206
MAC.US.x.251_BK28 ------------------------------------------------------------------------------------A--A-----------------------------------------------------------------------------GA--- 2193
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1311
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1312
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1245
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1282
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1305
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1312
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1310
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1297
MAC.US.x.95058 -------------Y-------------------------------------------------------C---------------------------------------------------------------------------------------------------- 1299
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1168
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1301
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1312
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1304
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1316
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1314
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1312
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1307
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1201
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1297
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1180
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1180
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------------------------------AC------------------------------C--------------------A----------------------------------------------------C----------------------------- 1703
MAC.US.x.SMM142_patent ----------------------------------AC------------------------------C--------------------A----------------------------------------------------C----------------------------- 1703
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1168
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1311
MNE.US.82.MNE_8 ----------------------------------A----------------------------------------------A--A--A-----A-----A--------------------------------T-------G----C------------------------ 1685
MNE.US.x.MNE027 ---------------G------------------A----------------------------------C-----------A--A--A-----A-----A-A------------------------------T-------G----C------------------------ 1685
SMM.-.pE660.CG7G ---------T--AT-G-----C-----T------A----------TT----------------A--C-----G---A----A-----A-----A--A--------------------AT----------A--GAG-----AC-A-C----A----------T-------- 2206
SMM.CI.SIVsmCI2 ------C--T--------A--T--A--A-----AA----------AT-G--G--G-----A--A-----C--G---A----A-----A-----------A---C-G------------T---GG--A---T-TCAG--T-GA--GC----------G--------G--A- 1304
SMM.LR.SIVsmLIB1 T-----C--T--AT-G--A-----A--T--A---A----------T--G--G-----------A--A--C-----G-----A--T--A--G-----A--C-----------------TT-A--G--A--TT--CA-----CTT-TT-G-------------T------A- 1293
SMM.SL.92.SL92B ---T--------A-----AT-A--A---T----CA-------------------G-----A--A--C--------G-----A--C--A-----------CC-CC-C--------G---A-------C------A-G......GGGTCTTTAG-G------CAGTTTAG-G 1642
SMM.SL.SIVsmSL92A ---T-----T-----G--T--A--A---T----GA----C--A---T-G--------------A--C-----------G--A--A--T--G--------A--------------------T--G--------T-GG---ACC-AGC-A--A--C--G--G---------- 1301
SMM.US.CFU212 ------Y--T--AT-G--TT-A-----T-----AA----C-----T--------R-----A--R--C--------G--------A--A-----A--------GC----------------------A-----AA------G----C----A--------------GTTA- 1460
SMM.US.D215 ------C--T---T-G--AT-A--A--C--A--AA----C-----AT-------------A--A--A--C-----G--C--A--A--A-----A-----C--GC----------G--TT-------C--TT-GCA-----G--ATC-G--A--------------G---- 1468
SMM.US.FTq ---------T--AG-GA-CT-A--A--T------A----C-----------G------A--T-A--C-----------G--T--A--A-----A--------G-----------G---T-A--GAGT--TT-A-------GAGT-C-T--A--------G---------- 1484
SMM.US.G078 ---------T--AT-G-----C--A--T-----AA----------T--G---------T----A--A--C--G-----G--A-----A-----A-----C--------------G---T-A-----------G-------GC---C-T--A------------------- 1474
SMM.US.G932 ---------T---T-------A-----A------A-------------------G--------A--C---------A----A-----A-----A--A-----------------------A-----------T-----T-G----C---------------TA------- 1466
SMM.US.M919 ---------T--AT-G-----C-----T------A----------TT-------G--------A--C-----G--------A-----A-----A--A-----G-----------G--AT----------A--GA-G----G--A-C----A----------T-------- 1471
SMM.US.M922 ---------T--AT-G-----C-----T------A--------T-TT----G--G--------A--C-----G--------A-----A-----A--A-----G-----------G--AT----------AT-GA-G----GA-A-C----A----------T-------- 1472
SMM.US.M923 ---G--C--T--AT-------C-----T------A----------TT-----------T----A--C-----G--------A-----A-----A--A------C----------G--AT-------T--A--GA-G-A--G----C----A----------T------A- 1471
SMM.US.M926 ---------T---T-G---T----A--A------A----C------T-------------A--A--------G--------A--A--A-----A--------------------G-----A-GG--A-----T-G-----CAT--C----A-----------------A- 1471
SMM.US.M934 ---------T--AT-G---T-A-----A------A----C------T-------G-----A--A--------G--------A-----A-----A--------------------------A-----A-----T-------CA---C----A----------T---G--A- 1469
SMM.US.M935 ---------T--AT-G-----C-----T------A----------TT----------------A--C-----G---A----A-----A-----A--------G-----------G--AT----------A--GA-G----GA-A-T----A----------T-------- 1472
SMM.US.M940 ---------T--AT-------A--AA-T-----AA----------TT-G-----G-----A--A--A--C--------G--A-----A-----A--A--C------------------A-A-------T---G-------GC---C----A----------T-------- 1474
SMM.US.M946 ---------T---T-G---T-A-----A------A----C------T-------G-----A--A--------G--------A-----A-----A--------------------------------A-----T-------CA---C----A----------T---G--A- 1470
SMM.US.M947 ------------AT-G-----C-----T------A----------TT----------------A--C-----G--------A--A--------A--A-----GC----------G--GT----------G--GA-G----G--A-C----G----------T-------- 1471
SMM.US.M949 ---------T--AT-------A--A--T-----AA----------T--G-----G---T--T-A--A--C--------G--A-----A-----A-----C------------------T-A-----------GA--A---GC---C-T--A--------G---------- 1462
SMM.US.M950 ---------T-----G---T-A--A--A------A---------G-T-------G-----A--A--------G---A----A-----A-----A--------------------------A-----A-----TA------CA---C----A----------T---G--A- 1470
SMM.US.M951 ---------T--AT----------A--T-----AA----------T--G-----G---T----A--A--C--G-----G--A-----A-----A-----C---C----------G---T-A-----------A-------GC---C-T--A-----G------------- 1471
SMM.US.M952 ---------T---T-G---T-A-----A--A---A----C------T-------G-----A--A--------G--------A-----A-----A---------C----------------A-----A--G--A-T-----CAT--C----A-----C----T---G--A- 1470
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ---------T--A--G-----C-----T------A----------TT----------------A--C-----G---A----A-----A-----A--A-----G--------------AT----------A--GAG-----AC-A-C----A----------T-------- 2207
SMM.US.x.F236_H4 ---------T--A--------C-----T-----CA----------TT----------------A--C-----G--------A-----A-----A--A-----G--------------AT----------A--GAGG----AT-A-C----A----------T-------- 2204
SMM.US.x.H9 ---G--C--T--AT-G-----C-----T-----YA-A--------TT-----------T----A--C-----G--------R-----A-----A--AS-----C----------G--AT-------T--A--GA-G-A--G----C----A-----R----T-------- 1690
SMM.US.x.PBJ14_15 ---G--C--T--AT-G-----C-----T------A-A--------TT-----------T----A--C-----G--------A-----A-----A--A------C----------G--AT-A-----T--A--GA-G-A--G----C----A----------T-------- 1984
SMM.US.x.PBJA ---G--C--T--AT-G-----C-----T------A-A--------TT-----------T----A--C-----G--------A-----A-----A--A------C----------G--AT-A-----T--A--GA-G-A--G----C----A----------T-------- 1983
SMM.US.x.PBJ_143 ---G--C--T--AT-G-----C-----T-----YA-A--------TT-----------T----A--C-----G--------R-----A-----A--AS-----C----------G--AT-------T--A--GA-G-A--G----C----A-----R----T-------- 1690
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---G--C--T--AT-G-----C-----T------A-A--------TT-----------T----A--C-----G--------A-----A-----A--A------C----------G--AT-A-----T--A--GA-G-A--G----C----A----------T-------- 2176
SMM.US.x.PGM53 ---------T--AT-G-----C-----T-----CA----------TT----------------A--C-----G--------A-----A-----A--A-----G-----------G--AT----------A--GA-G----G--A-C----A----------T-------- 2134
SMM.US.x.SME543 ---------T--AT-G-----C-----T------A----------TT----------------A--C-----G---A----A-----A-----A--A--------------------AT----------A--GAG-----AC-A-C----A----------T-------- 2220
STM.US.89.STM_37_16 T-----C-----AT-G--AT----A--T-----CA-------------------G---T-A--A--A--------G--T-----A--A--------A------C-G------------T---------T-T--CA-----AC---C-G--C--C---------------C 1867
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MAC.US.x.239 GG...GGACCAAGAAAG............CCAATTAAGTGTTGGAATTGTGGGAAAGAGGGACACTCTGCAAGGCAATGCAGAGCCCCAAGAAGACAGGGATGCTGGAAATGTGGAAAAATGGACCATGTTATGGCCAAATGCCCAGACAGACAGGCGGGTTTTTTAGGC 2360
Pol _F__F__
Gag R__.__G__P__R__K__.__.__.__.__P__I__K__C__W__N__C__G__K__E__G__H__S__A__R__Q__C__R__A__P__R__R__Q__G__C__W__K__C__G__K__M__D__H__V__M__A__K__C__P__D__R__Q__A__G__F__L__G_
A.CI.88.UC2 --............-G-............A------G---------C--------G-----------G--G-AA--G---C----A--T-----------C--------------C--GCCA-GA--CA-C-----A--T-----G-----------------------G 2404
A.DE.x.BEN -A............---............G------G--A------C-----A--G-----------G-----A--G---C----A--T-----------C--------G-----C--GCCA-GA--CA-C-----A--C-----G--A--------A-----------G 2404
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -A............-G-............A----------C-----------A--G--T--G-----G-----A------C----A--T-----------C--------------C---TCA-GA-----C-----A--C--------A--------T-----------G 2372
A.GH.x.GH1 -A............---............GT-----G---------C--C--A--G-----------G--G--A--G---C----G--T-----------C--------------C--G-CA-GA--C--C-----A-----------A--------A-----------G 1848
A.GM.87.D194 -A............-G-............G------G---------------A--G-----------G--G-AA--G---C----A--C-----------C--------G-----C--GTCA-GA--CA-C-----A--C-----G--A--------A-----------G 1848
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 AA............-G-............G----------------------A--G--A--G-----G-----A------C----G--T-----------C--------------C--GTCA-GA--CA-C-----A--C--------T--------T-----------G 1845
A.GM.x.MCN13 AA............-G-............A-------A--C-----------A--G--A--------G-----A------C----A--T-----------C--------G-----T---CCA-GA-----C--A--A--T--------T-------T------------G 1849
A.GM.x.MCR35 AA............-G-............A-------A--C-----------A--G--A--------G-----A------C----A--T-----------C--------G-----T---CCA-GA-----C--A--A--T--------T-------T------------G 1849
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -A............---............A--T-C-----C-----------A--G--A--------G-----A-----G--C--G--T-----------C--------G-----T--GTCA-GA-----C-----A--T--------T--------T-----------G 1842
A.GW.87.CAM2CG -A............-G-............A-G-----A--C--------------G-----G-----G-----A------C----A--T-----G-----C--------G-----C--GCCA-GA--CA-C---A-A--T-----T--T--------------------G 2413
A.GW.x.MDS -A............-G-............A----------C-----------A--------G-----G-----A------C----A--T-----------C--------------C--G-CA-GA---A-C-----A--G-----------------------------G 1848
A.IN.07.NNVA -A............---............A------G---C-----------A--G--A--------A-----A--G---C----A--T----A------C--T-----G-----C--GCCA-GA---A-C-----A--C--T-----T--------------------G 2398
A.IN.95.CRIK_147 -A............---............A------G---C-----------A--G--A--------A-----A------C----A--T--G--------C--T-----G-----C--G-CA-GA-----C-----A--C--------A--------------------G 2149
A.PT.x.ALI -A............-G-............A----------C-----------A--G--A--G-----G-----A------C----A--C----A------C--------------C--GCCA-GA---C-------A--C--------A--------T-----------G 2397
A.SN.85.ROD -A............---............G--T----A--C-----C-----A--G--A--G-----G-----A------C----A--T-----G-----C--------G-----T--GCCA-GA--CA-C---A-A--C--------T--------A-----------A 1847
B.CI.88.UC1 AA...-C-GG--AG-GAGGG.........A-GG-G-CA--C-----C-----C--G-TA------A-A--C-A---------G-----T------------------------------CAA-GA--CA-C---T-A-----------A--------T-----------G 2382
B.CI.x.20_56 AA...-C-GG--AG-G-............A----A-CA--C-----C-----C----GA--C---A-A--C----------AG-----T--------------------------G---CCA-GA--C--C---T-AC----------T-------T------------A 2377
B.CI.x.EHO -A...-C-GGG-AG-G-............A--G-G-CA--C-----C--C--C--G-C------TA-A--C-----G----AG-----T-----G---------------------C-GCAA-GA--CA-C---T-A-----------A--------------------G 2375
B.GH.86.D205_ALT AA...-C-GGG-AG-GAGGG.........A--G-G-CA--C-----C-----C---C--------A-A--C-----------G-----T-------------------------------CA-GA--CA-C---T-A-----------A--------------------G 2377
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -A...-C-GGG-AG-GAGGA.........G--G-G-CA--C-----C-----C---ATA------A-A--C--------T-A------T-----G-----------------C------CAA-GA--CA-C---T-A-----------A--------------------A 1523
G.CI.92.Abt96 AAACA---GG--A--G-AGC.........A----A--A--------------C--G--------TA-A-TT--A--G-----------C-----------G--------G-----G--GCCA-G---CA-------------T-----G--------A-----------G 1782
AB.CM.03.03CM_510_03 AA...AC-GGG-AG-GAGGG.........A--G-G-CA--C-----C-----C----G-------A-A--C--A--G----AG-----T------------------------------CAA-GA--CA-C---T-A-----------A-------TT-----------G 1513
H2_01_AB.CI.90.7312A A-...-C-GG-----GAGGG.........A--G-G-CA--C-----C-----C----G------TA-A--C-A---------G--T--T------------------------------CCA-GA--CAAC-----A--T--T-----A--------T-----------G 2383
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 A-...-C-GG--AG-GAGGG.........A--T-G-CA--C-----C-----C----G------TA-A--C-----------G-----T-----------G--------G----------CA-GA--CAAC-----A--T-----------------------------G 2380
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 A-...-C-GG--AG-GAGGA.........A--T-G-CA--C-----C-----C----G------TA-A--C-----------G-----T-----------G-------------------CA-GA--CAAC-----A--T-----------------------------G 2384
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 A-...-C-GG--AG-GAGGG.........A--T-G-CA--C-----C-----C----T------TA-A--C-A---------G-----T-----------G--------G----------YA-GA--CAAC-----A--T--Y--------------------------R 2382
U.FR.96.12034 -AGGC--C-----G-G-............---G-C-GA--------C-----C--G--A------A----------G--T-A------T-------------------------A---GCCA-GA--CAAC-----T-GC--------A-CCA---T------------G 1895
MAC.US.x.17EC1 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2360
MAC.US.x.17EFR --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2360
MAC.US.x.1937 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1466
MAC.US.x.2065 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1466
MAC.US.x.251_1A11 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2359
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --...------------............-----------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2361
MAC.US.x.251_BK28 --...------------............--------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 2348
MAC.US.x.80035 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1466
MAC.US.x.81035 --...------------............-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y------------- 1467
MAC.US.x.85013 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1400
MAC.US.x.87082 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1437
MAC.US.x.92050 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1460
MAC.US.x.92077 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1467
MAC.US.x.93057 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1465
MAC.US.x.93062 --...------------............A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1452
MAC.US.x.95058 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1454
MAC.US.x.95086 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1323
MAC.US.x.95112 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1456
MAC.US.x.96016 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1467
MAC.US.x.96020 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1459
MAC.US.x.96072 --...------------............-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T------------- 1471
MAC.US.x.96081 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1469
MAC.US.x.96093 --...------------............-H------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1467
MAC.US.x.96114 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1462
MAC.US.x.96123 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1356
MAC.US.x.96135 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1452
MAC.US.x.97009 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1335
MAC.US.x.97074 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1335
MAC.US.x.MM142_IVMXX A-...------------............--------------------------G--A---------------------------------------------------------------------------------------A----------------------- 1858
MAC.US.x.SMM142_patent A-...------------............--------------------------G--A---------------------------------------------------------------------------------------A----------------------- 1858
MAC.US.x.r80025 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1323
MAC.US.x.r90131 --...------------............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1466
MNE.US.82.MNE_8 A-...------------............------------------------------------------------------A----------------C---------------C------G---------------------------------A------------ 1840
MNE.US.x.MNE027 A-...------------............-----------------------------------------------------------------------C---------------C------G---------------------------------A------------ 1840
SMM.-.pE660.CG7G AA...----A---G-G-............A----C-----------------A--G-----------------A--------G-----T-----------C------GGG--C-------C--GT--------------------T--A--------------------G 2361
SMM.CI.SIVsmCI2 -AGGA--TGG-GTG-G-AGG.........-----C--A-----------------G--A------AG---T--------T-AG--A--T-----G-----C--T-----------C---TCA-G------------T-----T-----A--------T-----------A 1465
SMM.LR.SIVsmLIB1 -AGGA---A---AG-G-............A--G---G----------C----A--G--A-----T--------------T-AG--A--C--G-----------------G-----C----CA-G---CA-C-----A-----------G--------T------------ 1451
SMM.SL.92.SL92B -AGCA-CGAA-G-CC-AGGGAATAAGCCTATC--C-G-----TT--C-----A--GACA-----------G--A--G--------T--C-----GA-------------------GG--GAA-GA-G-A--CA------C------A--CAGA----------------- 1812
SMM.SL.SIVsmSL92A A-...--T--C--C...............AA-G-C-GA--C-----C-----C-----A--G-----A--G-----G--T-A---A--C-----------C--------------T-------GA--CA-C-----------------A--------T-----------A 1453
SMM.US.CFU212 -A...---GG-CC---AAGA.........A--G-C--A--------------A-----T------A-------A--G--T-A---T-----------R--C----------------------G---C--C-----T------A----A--------A-----------R 1618
SMM.US.D215 A-GGA-----T------............ATG-----A--C-----C-----C--G--A--------------A--G-----G----------------------------------------GT--CAC------A--C-----T-----------------------A 1626
SMM.US.FTq AA...---GG-CTG-GACAT.........A--G-A-----C-----------A--G----------------AA--------------T--G-----A--C----------------------G----A-C-----T-----T-----G-------T------------- 1642
SMM.US.G078 -AGGA------------............A--G-G--A--C-----C-----------A--G--TA-------A--G--T-AG-----------G-----T-----------C-------CA-G------C--------------T-----------------------G 1632
SMM.US.G932 AA...----A-------............--G--------C-----C-----A-----------T-----G--------------------G--------C-------------------C--G------------------------G--------------------- 1621
SMM.US.M919 AA...------------............A-------------------------G-----C-----------A--------------T-----------C------------------CCA-G------C------------A-C--A--------------------G 1626
SMM.US.M922 -A...----A--A--G-............A----------------C-----A--G--A--C-----------A--G-----------T-----------C-------------------CA-G---------------------C--A--------------------G 1627
SMM.US.M923 -A...----------G-............A----------------C-----A--G--A-------------AA-------A------T-----------C--------G----------CA-G------C-----T--------C--A--------------------G 1626
SMM.US.M926 AA...-------A----............A-----C-------------C--A--G--A--G-----------A--------G-----------G-----C----------------------GT-----C-----T-----T-----A--------------------G 1626
SMM.US.M934 AA...----A-------............A------C---------------A--G--A--G----------AA------------------C-G-----C-------------------CA-G------C-----T-----------A--------------------G 1624
SMM.US.M935 -A...----AG-A----............A----------------C-----A--G--A--C-----------A--G-----------T-----------C-------------------CC-G---------------------C--A--------------------G 1627
SMM.US.M940 -AGGA----------G-............A--G-A--A--C-----C-----------C--G--TA----------G--T-AG-----------G-----C--------G--C-------CA-G------C--------------T-----------------------G 1632
SMM.US.M946 AA...----A-------............A------C---------------A--G--A--G-----------A------------------C-G-----C-------------------CA-G------C-----T-----------A--------------------G 1625
SMM.US.M947 -A...----A-----G-............A-------A--C-----------A--G----------------AA--------------T-----------C--------G---------GCA-G------------------T--C--A--------------------G 1626
SMM.US.M949 -AGGA----------G-............A--G-A--A--------C-----------A--G--TA----------G--T-AG-----------G-----C--------G-----G----CA-G------C--------------T--A--------A-----------G 1620
SMM.US.M950 AA...----A-------............A----C-C---------------A--G--A--------------A--------------G-----G-----C-----------------G-CA-G------C-----T-----------A--------------------A 1625
SMM.US.M951 -AGGA------------............A----A--A--C-----C-----A-----A--G--TA----------G--T-AG-----------G-----C--T----GG------C---CA-G----A-C--------------T--A--------A-----------G 1629
SMM.US.M952 AA...----A-------............A------C---------------A--G--A--G---A-------A--------------------G-----C--T----------------CA-G------C-----T-----------A--------------------G 1625
SMM.US.SIVsmE660-FL10 AA...----A---G-G-............A----C-----------------A--G-----------------A--------G-----T-----------C------GGG--C-------C--GT--------------------T--A--------------------G 2362
SMM.US.x.F236_H4 AA...----A---G---............A----C-----------------A--G----------------AA--------G-----T-----------C--------G----------C--GT--------------------T--A--------------------G 2359
SMM.US.x.H9 AA...----A-R-----............AT----W------R---C---R-A--G--A--------------A----T---------T--------R--C--------G---------GCA-G------------T--------C--A--------------------G 1845
SMM.US.x.PBJ14_15 AA...----A-------............AT---------------C-----A--G--A--------------A--------------T-----------C--------G---------GCA-G------------T--------C--A-----A--------------G 2139
SMM.US.x.PBJA AA...----A-------............AT---------------C-----A--G--A--------------A--------------T-----------C--------G---------GCA-G------------T--------C--A-----A--------------G 2138
SMM.US.x.PBJ_143 AA...----A-R-----............AT----W------R---C---R-A--G--A--------------A--------------T--------R--C--------G---------GCA-G------------T--------C--A--------------------G 1845
SMM.US.x.PBJ_6P6 AA...----A-------............AT---------------C-----A--G--A--------------A--------------T-----------C--------G---------GCA-G------------T--------C--A-----A--------------G 2331
SMM.US.x.PGM53 AA...------------............A----------C-----------A--G-----C----------AA--------------T-----------C-------------------CA-G------C--------------C--A--------------------G 2289
SMM.US.x.SME543 AA...----A---G-G-............A----C-----------------A--G-----------------A--------G-----T-----------C------GGG--C-------C--GT--------------------T--A--------------------G 2375
STM.US.89.STM_37_16 A-......GG-C---G-............A--G-A--A--C----------------CA--G---A------AA--G--T-A--G---G--------A--T--T------------C--CA--G----CAG-----------------A-------T------------- 2019
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MAC.US.x.239 CTTGGTCCATGGGGAAAGAAGCCCCGCAATTTCCCCATGGCTCAAGTGCATCAGGGGCTGATGCCAACTGCTCCCCCA......................................................GAGGACCCAGCTGTGGATCTGCTAAAGAACTACATGCA 2476
Pol R__P__W__S__M__G__K__E__A__P__Q__F__P__H__G__S__S__A__S__G__A__D__A__N__C__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__R__G__P__S__C__G__S__A__K__E__L__H_
Gag _L__G__P__W__G__K__K__P__R__N__F__P__M__A__Q__V__H__Q__G__L__M__P__T__A__P__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__D__P__A__V__D__L__L__K__N__Y__M__Q
A.CI.88.UC2 A-G--CT--C-------------------C------G----C----CT-C------------A-----A--A------......................................................-CA--T--G--A-C---C---T--G----A--TT---- 2520
A.DE.x.BEN T-G--C---C-------------T-----C------G--A-C----CC-C------------A-----A--A--T--G......................................................-CA--T-----A-C---A---T-GG---GA--T----- 2520
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG A----C-----------------T-----C------G--A-C-G---C-CG----------CA-----A--A------......................................................-CA--------A-CA--C------G----G---T---- 2488
A.GH.x.GH1 A-G--------------------------C------G----C----CT-C--C---------A-----A--A------......................................................-CA--T-----A--------AT-GG-A-GA--T----- 1964
A.GM.87.D194 A-G--C---C--------C----------C------GC---C----CT-C------------A-----A--A------......................................................ATA--T-----A-----C---T-GG----A--T----- 1964
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----A-----------------------C------G---TC-C-AGTTCG--------A-CA-----A--A------......................................................AT---T-----A-----C--A--GG----G-------- 1961
A.GM.x.MCN13 A-G--C--CC-------------------C------G----C-----C-CG--------A-CA-----A--A------......................................................-TA--T-----A-----C--A--GG----T--T----- 1965
A.GM.x.MCR35 A-G--C--CC-------------------C------G----C-----C-CG--------A-CA-----A--A------......................................................-TA--T-----A-----C--A--GG----A--T----- 1965
A.GW.86.FG_clone_NIHZ A----C-AC------------G-------C------GC---C-----C-CG--------A-CA-----A--A------......................................................TT---T-----A-----C--A--GG----A--T----- 1958
A.GW.87.CAM2CG A----C--C---------------------------G----C-----T-CA--------A-CA-----A--A------......................................................TT---T-----A--------A--GG----A--T----- 2529
A.GW.x.MDS A----C--C--------------------C------G----C--G--T-CG--------A-CA-----A--A------......................................................-CA--T-----A-----C--A--GG----A--T----- 1964
A.IN.07.NNVA A-G--C--CC-------------------C------G----C---A-C-CG--------A-CA-----A--A------......................................................AT---T-----A-----C--AT-GG----A--T----- 2514
A.IN.95.CRIK_147 A-AA-C--CC-------------T-----C------G----C-----T-CA--------A-CA-----A--A--T---......................................................AT---T-----A-----C--A--GG----A--T----- 2265
A.PT.x.ALI -----C-----------------T-----C------G-AA-C-G---T-CG-----AT-A-CA-----A--A------......................................................-CA--G-----A-C---C-----GG--C-G--T----- 2513
A.SN.85.ROD --G--C--T--------------------C------G----C-----T-CG----------CA-----A--A------......................................................-T---T-----A--------A--GG----A--T----- 1963
B.CI.88.UC1 T-A--A--C--------------T-----C---------A-C-------C------AG---CA---T----A-----GATGGACCCAGCAGAGGGCATGACACCTCGGGGGGCGACACCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A-----GA----G--A-G-------A- 2552
B.CI.x.20_56 T-C--A--C--------------T-----C-----------C-------C----A--G---CA---T----A-----GATGGACCCAACACAGGACATGACACCTCAGGGTGCGACTCCATCTGCACCCCCT-CA--T-----A-----GA----G--A----------- 2547
B.CI.x.EHO T-C--C--C--------------T------------G-...C--G-CA-CC------A-AG-----T----G-----GATGAACCCAGCATTCGGCATGACACCTCAGGGTGCGATTCCATCTGCACCCCCT-CA--T-----A-A---GA------------------- 2542
B.GH.86.D205_ALT T-A--A--C--------------T-----C---------A-C-------C------AG---CA---T----A-----GATGAACCCAGCAGAGGGCATGACACCTCGGGGGGCGACACCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A-----GA----G--A-GT-------- 2547
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 T----C--C--------------T-----C-----TG-A--C----CA-CC------A-AC-----T----A--A---ATGAACCCAGCAGAGAACATGACACCTCAGGGTGCAATGCCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A-----GA--T-G---G---------- 1693
G.CI.92.Abt96 T----A--T--------------T-----C---------A-C-----C-C------T----CT---T-A--A--A--G......................................................AT---------A--A--C--A--G-----T-------- 1898
AB.CM.03.03CM_510_03 T-A--A--C--------------T-----C---------A-C--G----C------AG---CA---T----A-----GATGAACCCAGCAGAGRGCATGACACCTCAGGGGGTGACACCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A-----GA----G--A-G--------- 1683
H2_01_AB.CI.90.7312A -----A--C--------------T-----C-----------C-------C-----A-A-AG-----T----G-----GATGAACACAGCAGAGGGCAAGACACATCAGGGAGCGATACCATCTGCGCCCCCT-CA--T--G--A-----GA----G--A-G--------- 2553
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -----A--C--------------T-----C------GC---C-------C-----A-G--G-----T----G-----GATGGACACAGCAGAGAGCAAGACACATCAGAGGGTGACACCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A-----GA-------A----------- 2550
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 T----A--C--------------T-----C------GC---C-------C-----A-G--G-----T----G-----GATGGAAACAGCAGAGAGCAAGATATATCAGAGAGTGACACCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A-----GA-------A----------- 2554
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -----A--C--------------T-----C------GC---C-------C-----A-G--G-----T----A-----GATGGACACAGCAGAGAGCAAGACATATCAGAGGGCGATACCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A--R--GA----R--A----------- 2552
U.FR.96.12034 -----C--T----A---A-----T-----C-----------C-----C-CG-----A----CC-----A--C--T---............GCAGAACCAGCAGTGGATCTGCTGACCCCGACAGCCCCTCCA-C---------A----------------G--------- 2053
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 2476
MAC.US.x.17EFR ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 2476
MAC.US.x.1937 M----Y------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1582
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------Y----------------......................................................-------------------------------------- 1582
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------C----------------......................................................-------------------------------------- 2475
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------------------------C----------------......................................................-------------------------------------- 2477
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------------------C----------------......................................................-------------------------------------- 2464
MAC.US.x.80035 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1582
MAC.US.x.81035 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1583
MAC.US.x.85013 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1516
MAC.US.x.87082 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1553
MAC.US.x.92050 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1576
MAC.US.x.92077 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1583
MAC.US.x.93057 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1581
MAC.US.x.93062 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1568
MAC.US.x.95058 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1570
MAC.US.x.95086 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1439
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1572
MAC.US.x.96016 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1583
MAC.US.x.96020 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1575
MAC.US.x.96072 -----C------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1587
MAC.US.x.96081 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1585
MAC.US.x.96093 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1583
MAC.US.x.96114 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1578
MAC.US.x.96123 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1472
MAC.US.x.96135 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1568
MAC.US.x.97009 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1451
MAC.US.x.97074 -----Y------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1451
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----C--T----------------------------------------------------C----------------......................................................--A--A-------------------------------- 1974
MAC.US.x.SMM142_patent -----C--T----------------------------------------------------C----------------......................................................--A--A-------------------------------- 1974
MAC.US.x.r80025 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1439
MAC.US.x.r90131 ------------------------------------------------------------------------------......................................................-------------------------------------- 1582
MNE.US.82.MNE_8 T----C-----------------------------------C---A---------------C----------------......................................................--------------------------A----------- 1956
MNE.US.x.MNE027 T----C-----------------------------------C---A---------------CA---------------......................................................--------------------------A----------- 1956
SMM.-.pE660.CG7G -----C-----------------------C-----------C--GA---C------------A---------------......................................................-----T--------------A--G-----T------A- 2477
SMM.CI.SIVsmCI2 T----C-----------------T-----C---------A-C---C-C--G----------CA-----G--G------...........................ATGGATCCAGCTGTGGCGGCGCCCCCAAT---T-----------CA--T-G-G------TC--A- 1608
SMM.LR.SIVsmLIB1 T-------T--------------T--A--------------C---A---------------CA---------------......................................................-CA--------------------G-----T-------- 1567
SMM.SL.92.SL92B -----C-----------------T-----C---------CAGAC-ACATCA......T---CA--GT-A--A------.........................................................--T-----A-CCCGGA-AG-C---G-G--TC-AG- 1919
SMM.SL.SIVsmSL92A T-------T--------------T-----C-----------C---A---C------C----CA--G--A--C------......................................................-C---------A-----------G---G--------A- 1569
SMM.US.CFU212 T----C-----------------------------------C-----A-------------C------A--A------......................................................-CA--T--------A--Y---T-----G-A------A- 1734
SMM.US.D215 T----C--T--------------------------------C-----A-------------C---G-----C--T--G......................................................-C---T-----G--A--C-----G-----T-------- 1742
SMM.US.FTq T----------------------T-----C---------A-C--GA---C---------T-C------G--C--T---..........................................GAAGACCTAGCAAG---T--G--G-A------CT-G----GG-------- 1770
SMM.US.G078 T----C-----------------T-----------------C-----A-C----A-----G-------G---------......................................................-----T--G--A-----------------T-------- 1748
SMM.US.G932 T----C-----------------------C-----------C---A---------------C----------------......................................................-C---------A-------------------------- 1737
SMM.US.M919 -----------------------------C-----------C--GA---C-----------C----------------......................................................--A--T--------------A--G-----T------A- 1742
SMM.US.M922 -----C-----------------------------------C--GA---C-----------CA---------------......................................................-----T--------------A-------GT------A- 1743
SMM.US.M923 -----C--G--------------------------------C--GA---C-----------CA---------------......................................................-----T--------------A--G-----T-------- 1742
SMM.US.M926 T----C-----------------------------------C---A---------------C------A---------......................................................-C---------G--A--------G------------A- 1742
SMM.US.M934 T----C--T--------------------------------C---A---------------C------A---------......................................................-CA--------G-----------G----G-------A- 1740
SMM.US.M935 -----C-----------------------------------C--GA-A-C-----------CA---------------......................................................-----T--------------A-------GT------A- 1743
SMM.US.M940 T----C-----------A-----T-----------------C-----A------A-------A---------------......................................................-----T--G--A-----------------T-------- 1748
SMM.US.M946 T----C--T--------------------------------C---A---------------C---T--A---------......................................................-CA--------G-----------G----G----T--A- 1741
SMM.US.M947 -----C-----------------------------------C--GA---C-----------CA---------------......................................................-----T--------------A--G--A---------A- 1742
SMM.US.M949 T----C-----------------T-----------------C-----A-C----A-----------------------......................................................-----T-----A-----------G-----T-------- 1736
SMM.US.M950 T----C--T--------------------------------C---A---------------C------A---------......................................................-CA--------G-----------G----G-------A- 1741
SMM.US.M951 T----C-----------------T-----------------C--G--A-C----A------C----------------......................................................-----T--G--A-----------------T-------G 1745
SMM.US.M952 T----C--T--------------------------------C---A---------------C------A---------......................................................-C---------G-----------G------------A- 1741
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -----C-----------------------C-----------C--GA---C---------A--A---------------......................................................-----T--------------A--G-----T------A- 2478
SMM.US.x.F236_H4 -----C-----------------------------------C--GA---C------------A---------------......................................................-----T--------------A--G-----T------A- 2475
SMM.US.x.H9 -----C-----------------------------------C--GA---C-----------CA-----------Y---......................................................-----T--------------A--G-----T------A- 1961
SMM.US.x.PBJ14_15 -----C-----------------------------------C--GA---C-----------CA---------------......................................................-----T--------------A--G-----T------A- 2255
SMM.US.x.PBJA -----C-----------------------------------C--GA---C-----------CA---------------......................................................-----T--------------A--G-----T------A- 2254
SMM.US.x.PBJ_143 -----C-----------------------------------C--GA---C-----------CA-----------Y---......................................................-----T--------------A--G-----T------A- 1961
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----C-----------------------------------C--GA---C-----------CA---------------......................................................-----T--------------A--G-----T------A- 2447
SMM.US.x.PGM53 -----C-----------------------------------C--GA---C-----------C----------------......................................................-----T--------------A--G-G---T------A- 2405
SMM.US.x.SME543 T----C-----------------------------------C--GA---C-----------CA---------------......................................................-----T--------------A--G-----T------A- 2491
STM.US.89.STM_37_16 T----C-------------------A---C-----------C---A-A-C-----------C---------C--T---......................................................--A----------C---------G-GA-GT-------- 2135
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Pol Protease start Gag p6 end
Gag end

MAC.US.x.239 GTTGGGCAAGCAGCAGAGAGAAAAGCAGAGAGAAAGCAGAGAGAAGCCTTACAAGGAG......................................................GTGACAGAGGATTTGCTGCACCTCAATTCTCTCTTTGGAGGAGACCAGTAG.TCACTG 2591
Pol _A__V__G__Q__A__A__E__R__K__A__E__R__K__Q__R__E__A__L__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__G__D__R__G__F__A__A__P__Q__F__S__L__W__R__R__P__#V__V__
Gag __L__G__K__Q__Q__R__E__K__Q__R__E__S__R__E__K__P__Y__K__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__V__T__E__D__L__L__H__L__N__S__L__F__G__G__D__Q__*_
A.CI.88.UC2 -CA---G-GAA-------G--G............CAG--G----GA--A---------GTGACGGAAGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGAGAGACACCTCGCAGAGAG...-C---------C---------------------------AA----------.----A- 2674
A.DE.x.BEN -CAA--G-GAA-------G--G............CAG--G----GA--A-----A---GTGACGGAGGACTTGCTGCACCTCGAGCAGAGAGAGACACCTCACAGAGAG...-A---------C---------------------------AA----------.----A- 2674
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -CAA--G-G-A------A---G............CAG-A-AT--GA--A---------GTGACAGAGGACTTACTGCACCTCGAACAAGGAGAGACACCACACAAAGAG...-C-------------------------------------AA----------.----A- 2642
A.GH.x.GH1 -CA---G-GAG-------G--G............CAG--G----GA--A-----A---GTGACGGAAGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGAAAAGCACCTCACAGAGAG...-C---------C---------------------------AA----------.----A- 2118
A.GM.87.D194 -CAA--G-GAA----------G............CAG--G----GA--A---------GTGACGGAGGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGAGAGACGCCCCACAGAGGG...-C---------C-----A---------------------AA----------.----A- 2118
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -CAA--G-GAA-A--------G............CAG---C-A-GA--A-----A--AGTGACAGAGGACTTGCTGCATCTCGAGCAAGGAGAGACACCACACAGAGAG...AC---------C---------------------------AAC---------.----A- 2115
A.GM.x.MCN13 -CAA--A--AAGA--A------............CAG-------GA--A-----A--AGTGACAGAGGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGAGAGGCACCATGCAGAGAG...AC---------C------------------------T--AA----------.----G- 2119
A.GM.x.MCR35 -CAA--A--AAGA--A------............CAG-------GA--A-----A--AGTGACAGAGGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGAGAAGCACCATACAGAGAG...AC---------C------------------------T--AA----------.----G- 2119
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -CAA--A--AAG---A--G--G............CAG-------GA--G--------AGTGACAGAGGACTTACTGCGTTTCGAGCAGGCAGAGACACCATGCAGGGAG...AC---------C---------------------------AA----------.----A- 2112
A.GW.87.CAM2CG -CAA--G--AAG------G--G............CAG---C---GA--A-----A---GTGACAGAGGACTTACTGCACCTCGAACAAGGAGAGGCCCCATGCAGGGAG...ACA--------C---------------------------AA----------.----A- 2683
A.GW.x.MDS -CAA--G-GAA-------G--G............CAG-------GA--A-----A---GTGACAGAGGACTTGCTGCACCTCGAGCAGGGAAAGACACCATGCAAGGAG...ACA------------------------------------AC----------.-T--A- 2118
A.IN.07.NNVA -CAA--G-GAA-------G--G............CAG-------GA--A---------GTGACAGAGGACCTACTGCACCTCGAGCAGGGAGAAGCACCCTGCGGGGAA...AC------A--C---------------------------AA-----T----.----A- 2668
A.IN.95.CRIK_147 -CAA--G-GAA-------G--G............CAG-------GA--A---------GTGACAGAGGACCTACTGCACCTCGAGCAGGGAGGGGCACCCTGCGGGGAA...A----------C---------------------------AA----------.----A- 2419
A.PT.x.ALI -CA---G-GAA----A-----G............CAG-------G---A-----A---GTGACGGAGGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGAGAGACACCACACAAAGAG...-----------C---------------------------AA----------.----A- 2667
A.SN.85.ROD -CAA--G--AAGA--------G............CAG-------GA--A--------AGTGACAGAGGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGGGAGACACCATACAGGGAGCCACCA--------C---------------------------AA----------.----A- 2120
B.CI.88.UC1 -A----G-GA-----------G............---C------GA--C---------......................................................----------------------------------------A----------.---GA- 2655
B.CI.x.20_56 -C-A--G--------------G............---C------GA--C---------......................................................-----------C----------------------------A----------.---AA- 2650
B.CI.x.EHO AC-A--G---A------AG--G............-A--------GA--C---------......................................................----------------------------------------A----------.---AA- 2645
B.GH.86.D205_ALT -A----G-GA--A--------G............---C------GA--C---------......................................................----------------------------------------A----------.---AA- 2650
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -C-A--G-GAA------A--GG............G----G-----A--C---------......................................................----------------------------------------A----------.-T-AA- 1796
G.CI.92.Abt96 RC----G-G-A----A-AG--G............CAG---A-C--A--C---------......................................................--------R--H-------------GC-------------AC---------.------ 2001
AB.CM.03.03CM_510_03 -A----G--A--A--------G............---C------GA--C---------......................................................-----------C----------------------------A----------.---GR- 1786
H2_01_AB.CI.90.7312A AC-A--G--------------G............-AGCAG-G--G---C---------......................................................-----------C----------------------------A----------.--CAA- 2656
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 AC----G-G------------G............-AGCA--G--GA--C---------......................................................-----------C----------------------------A----------.--CAA- 2653
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 AC----G-G---A--------G............-AGCA-----GA--C---------......................................................-----------C----------------------------A----------.--CAA- 2657
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 AC----G-G------------G............-AGCA-----GA--C---------......................................................-----G-----C----------------------------A----------.--CAA- 2655
U.FR.96.12034 ACA-------A-A--A-AG--G............-A--------GA--A---------......................................................-----G---------------------------------AAC-----A---.------ 2156
MAC.US.x.17EC1 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 2591
MAC.US.x.17EFR ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 2591
MAC.US.x.1937 ------------------------------R--G------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1697
MAC.US.x.2065 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1697
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------A---------------------------------......................................................A--------------------------------------------------.------ 2590
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -C--------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 2592
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------............------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 2567
MAC.US.x.80035 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1697
MAC.US.x.81035 --------------------------------------A-------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1698
MAC.US.x.85013 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1631
MAC.US.x.87082 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1668
MAC.US.x.92050 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1691
MAC.US.x.92077 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1698
MAC.US.x.93057 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1696
MAC.US.x.93062 -----------------------------------------R----------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1683
MAC.US.x.95058 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1685
MAC.US.x.95086 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1554
MAC.US.x.95112 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1687
MAC.US.x.96016 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1698
MAC.US.x.96020 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1690
MAC.US.x.96072 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1702
MAC.US.x.96081 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1700
MAC.US.x.96093 -----------------------------A----------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1698
MAC.US.x.96114 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1693
MAC.US.x.96123 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1587
MAC.US.x.96135 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1683
MAC.US.x.97009 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1566
MAC.US.x.97074 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1566
MAC.US.x.MM142_IVMXX C---------------------............-------G----------------......................................................---------------------------------------------------.------ 2077
MAC.US.x.SMM142_patent C---------------------............-------G----------------......................................................---------------------------------------------------.------ 2077
MAC.US.x.r80025 ----------------------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1554
MAC.US.x.r90131 ---------------A------------------------------------------......................................................---------------------------------------------------.------ 1697
MNE.US.82.MNE_8 ---------A------------............----A-AG----------------......................................................----------------------------------------A----------.------ 2059
MNE.US.x.MNE027 ---------A------------............----A-AG----------------......................................................---G------------------------------------A----------.------ 2059
SMM.-.pE660.CG7G -A------GAA-------G--G............-A--------GA------------......................................................----------------------------------------A----------.------ 2580
SMM.CI.SIVsmCI2 AC-A--TC----A--------G............--G-A---A-G---------A---......................................................--A--G--A--C----------------------------AC---------.------ 1711
SMM.LR.SIVsmLIB1 A---------A-------G--G............-A------A-GA--C---------......................................................----------------------------------------AC---------.----A- 1670
SMM.SL.92.SL92B -AAA-CAC--AG-G-A-AGAC-............--G--GAGC-G-------------......................................................-----G-----------------------------C----A----------.---GA- 2022
SMM.SL.SIVsmSL92A ------A-G-A-A----A---G............----------GA--A---------......................................................-----G-----C----------------------------A----------.----A- 1672
SMM.US.CFU212 ACA-----G-A-A--------G............-A--------GA------------......................................................-----G----------------------------------AC---------.-G--A- 1837
SMM.US.D215 -C-A----G-A-------G--G............-A--------GA------------......................................................----------------------------------------A------A---.----A- 1845
SMM.US.FTq -CA-----G-A-------G--G............----------GA--A---------......................................................----GG-------------------G--------------A----------.----A- 1873
SMM.US.G078 -C-A--G-G-A-------G--G............-A--------GA--C---------......................................................-----G-------------------G--------------A----------.----A- 1851
SMM.US.G932 -C-A----G---A-----G--G............-----GA---CA--C---------......................................................-----------C----------------------------A----------.-T---- 1840
SMM.US.M919 -A-------AA-------G--G............-A--------GA------------......................................................-----G----------------------------------A----------.------ 1845
SMM.US.M922 -A-A----G-A-A-----G--G............-A--------GA------------......................................................-----G----------------------------------A----------.------ 1846
SMM.US.M923 -A------GAAG------G--G............-A--------GA------------......................................................-----G-----C----------------------------AC---------.------ 1845
SMM.US.M926 -A----TC----A--------G............-A---GAG---A------------......................................................--------A--C----------------------------A----------.------ 1845
SMM.US.M934 -A----TC----A----A---G............-A---GAG----------------......................................................--A-------------------------------------AC---------.------ 1843
SMM.US.M935 -A-A----G-A-A-----G--G............-A--------GA------------......................................................-----G----------------------------------A----------.------ 1846
SMM.US.M940 -C----G-G-A----------G............----------GA--C---------......................................................----------------------------------------A----------.----A- 1851
SMM.US.M946 -A----TC-T--A----A---G............-----GAG--G-------------......................................................-----------C----------------------------AC---------.-T---- 1844
SMM.US.M947 -A------GAAG------G--G............-A--------GA------------......................................................-----G----------------------------------A----------.------ 1845
SMM.US.M949 -C----A-G-A-A--A--G--G............----------GA--C---------......................................................-----G----------------------------------AC---------.----A- 1839
SMM.US.M950 -A----TC----A--------G............-----GAG----------------......................................................----------------------------------------AC---------.------ 1844
SMM.US.M951 ------G-G-A-------G--G............-A--------GA--C---------......................................................-----G----------------------------------A----------.----A- 1848
SMM.US.M952 -A----TCG-G-A--------G............-A---GAG--G-------------......................................................-----------C----------------------------AC---------.------ 1844
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -A------GAA-------G--G............-A--------GA------------......................................................----------------------------------------A----------.------ 2581
SMM.US.x.F236_H4 -A------GAA-------G--G............-A--------GA------------......................................................----------------------------------------A----------.------ 2578
SMM.US.x.H9 -G------GAAG------G--G............-A--------GA------------......................................................--A--G----------------------------------A----------.------ 2064
SMM.US.x.PBJ14_15 -A------GAAG------G--G............-A--------GA------------......................................................--A--G----------------------------------A------A---.----G- 2358
SMM.US.x.PBJA -A------GAAG------G--G............-A--------GA------------......................................................--A--G----------------------------------A------A---.----G- 2357
SMM.US.x.PBJ_143 -G------GAAG------G--G............-A--------GA------------......................................................--A--G----------------------------------A------A---.------ 2064
SMM.US.x.PBJ_6P6 -A------GAAG------G--G............-A--------GA------------......................................................--A--G----------------------------------A------A---.----G- 2550
SMM.US.x.PGM53 -A------GAA-------G--G............-A--------GA------------......................................................-----G---------------------------------------------.--G--- 2508
SMM.US.x.SME543 -A------GAA-------G--G............-A--------GA------------......................................................----------------------------------------A----------.------ 2594
STM.US.89.STM_37_16 -C--------A----------G............-----GA---CA--C---------......................................................----------------------------------------A----------.----A- 2238
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MAC.US.x.239 CTCATATTGAAGGACAGCCTGTAGAAGTATTACTGGATACAGGGGCTGATGATTCTATTGTAACAGGAATAGAGTTAGGTCCACATTATACCCCAAAAATAGTAGGAGGAATAGGAGGTTTTATTAATACTAAAGAATACAAAAATGTAGAAATAGAAGTTTTAGGCAAA 2761
Pol T__A__H__I__E__G__Q__P__V__E__V__L__L__D__T__G__A__D__D__S__I__V__T__G__I__E__L__G__P__H__Y__T__P__K__I__V__G__G__I__G__G__F__I__N__T__K__E__Y__K__N__V__E__I__E__V__L__G_
A.CI.88.UC2 -AT-C--C--G-AT-----G--------C-----A-----------------C--A--A---G----------------GGACA----C--T------G----G--G--------G--A--C--A--C--C--------T--G------------A----AC--AAT--- 2844
A.DE.x.BEN -GT-C--C--G-AT-----G--------C-----A--C--------------C--A--A---G----------A-----GGACA----C--T--------------G--------G--A-----A--C--C------------------------A----AC--AAT--- 2844
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -AT--G----G--T-----A--------C-----A--C-----------C--C--A--A---G-------------G--GAGCA------GT--------------G--------G--A--C--A--C--C--G-----T---------------A----AC--AAT--- 2812
A.GH.x.GH1 -AT-C--C--G-T------G--------C---T-A--C--------------C--A--A--GG--------C-------GGACA----CGTT-----------G--G--------G--A--C--A--C--C-----GATT------A--------A----AC--AAT--- 2288
A.GM.87.D194 -ATTC--C--G-AT-----G--------C-----A--C-----A--------C--A--A---G----------------GGACA----C--T-----------G--G--------G--A--C--A-----C--------T---------------A-G--AC--AAT--- 2288
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -AT-C-----G-AT-----A--------T-----A--C-----------C--C--A--A---G----------------GAGCA------GT--------------G-----------A--C--A-----C--------T---G-----------AG---GC--AAT--- 2285
A.GM.x.MCN13 -AT-CG-C--G--C-----A--------TC-G--A--C--G--------C--C--A--A---G----G-----------GAGCA------GT-----G-----------------G--A--C--A-----C--G-----T---------A----------------T--- 2289
A.GM.x.MCR35 -AT-CG----G--C-----A--------TC-G--A--C--G--------C--C--A--A---G----G-----------GAGCA------GT-----G--------------T--G--A--C--A-----C--G-----T---------A----------------T--- 2289
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -A--C-----G--T-----A--------T--GT-A--C---A-----A-C--C--A--A---G----------------GAGCA------GT-----------------------G--A--C--A-----C--G-----T--------------------CC----T--- 2282
A.GW.87.CAM2CG -A--C-----G--T-----A--------T--GT-A--C--------------C--A--A---G----------A-----GAGCA------G------------G--G-----------A--C--A-----C--------T--------G------------C----T--- 2853
A.GW.x.MDS -A--C-----G--------A--------T--------C--G--------------A--A---G----------A-----AAGCA------GT--------------G--------G--A--C--A-----C--G-----T--------------------CC----T--- 2288
A.IN.07.NNVA -AT-C--C--G--T-----A--------T--G--A--C-----------C--C--A--A---G----------------AAGTG------AT--------------G--------G--A--C--A--------------T--------------------CC----T--- 2838
A.IN.95.CRIK_147 -AT-C-----G--T-----A--------T-----A--C-----------C--C--A--A---G----------A-----AAGTA------GT--------------G--------G--A--C--A-----C--------T--C-----------------CC----T--- 2589
A.PT.x.ALI -CT-C-----G--C-----A--G-----T-----A--C-----------C--C--A--A---G----------------GAGCA-C--------------------G--------G--A--C--A-----C--------TG--G-----------A----AC--AAT--- 2837
A.SN.85.ROD -AT-C-----G--T-----A--------C--GT-A--C-----------C--C--A--A---G----------------GAACA------G---------------G--------G--A--C--A-----C--G-----T---------------------C--AAT--- 2290
B.CI.88.UC1 -ATG---C--G--T-----A--G-----------A--C-----A-----C--C--A--A---G----------A------AGCA----C-----------------G--G--------G--C--A-----C------------G----------------AG-G--A--- 2825
B.CI.x.20_56 -AAG------G--T-----A--------G-----A--C-----------------A--A---G----------A------AGTA----C-----------------------------A--C--A-----------G------G----------------A-----G--- 2820
B.CI.x.EHO -AAC------G--T--AT-A--------------A--C-----A--------C--A--A---G----G-----A-----CAGCA----C-----------------T--G--------A-----A-----C--T--------------------------AG----A--- 2815
B.GH.86.D205_ALT -ATG---C--G--T---T-A--------------A--C-----A-T---C--C--A--A---G----G-----A------AGCA----C--------------------G--------G--C--A-----C------------G----------------AG-G--A--- 2820
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -AT-------G--T--AT-A--------------A--C-----A--------C--A--A---G----------A------AGTG----C-----------------------------A--C--A-----------G-----------------------AG----A--- 1966
G.CI.92.Abt96 -AT-C--A---A-T-----A---------C--T-A--C--------------C-----A---G----------A-----AAGTA------GT--------------------------A-----------C-----------------------TA----GG----A--- 2171
AB.CM.03.03CM_510_03 -ATG---C--G--T-----A--------------A--C-----R-----C--C--A--A---G----------AY-----AGCA----C-----------------G--R--------G-----A-----C------------G----------------AG-G--A--- 1956
H2_01_AB.CI.90.7312A -AT----C--G--T-----A--------G-----A--C--------------C--A--A---G----------A-----AAGCA----C--------------------G--------G--C--A--------G-----------CA-------------AG----A--- 2826
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -AT----C--G--T-----A---------C----A--C-----------C--C--A--A---G----R-----A-----AAGCA----C--------------------G--------G--C--A--------R---------G-CA-------------AG----A--- 2823
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -AT----C--G--T-----A---------C----A--C-----------C--C--A--A---G----G-----A-----ATGCA----C--------------------G--------A--C--A------------------G-CA-------------GG----A--- 2827
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -A-----C--G--T-----A-----R--G-----A--C-----------C--C--A--A---G----------A-----AAGCA----C--------------------G--------A--C--A-----C------------G-CA-------------AG----A--- 2825
U.FR.96.12034 -AT-C--A--G--G--A--A---A-----C-----A----C--------------A--A---G----G--TA-A----AA---T-------T-------CT-----G-A-----A---G--C--------A---A---TTC-C------A-C---A----A--G------ 2326
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2761
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2761
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1867
MAC.US.x.2065 ---------------------------------------------------------------------------------Y---------------------------------------------------------------------------------------- 1867
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2760
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------------------------A----------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------- 2762
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-------------------- 2737
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1867
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1868
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1801
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1838
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1861
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1868
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1866
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1853
MAC.US.x.95058 -----------------------------------------------------------------------------------Y-------------------------------------------------------------------------------------- 1855
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1724
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1857
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1868
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1860
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1872
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1870
MAC.US.x.96093 -----------------------------------------------------------------------------------Y-------------------------------------------------------------------------------------- 1868
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1863
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1757
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1853
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1736
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1736
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------------T-A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2247
MAC.US.x.SMM142_patent --------------------------------T-A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2247
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1724
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1867
MNE.US.82.MNE_8 ----------G----------C----------T-A---------------------------G--------------------------------------------------------------------------------------A-------------------- 2229
MNE.US.x.MNE027 ----------G----------C-------C--T-----------------------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2229
SMM.-.pE660.CG7G -CT-C-------A------C------------T-A--------------C-----A------G----G-----A--G------A----------T---G-------------------C--C--------C--------T---G-----A-----A----C--------G 2750
SMM.CI.SIVsmCI2 -AT-C--A--G--T-----A---------C--T----------A--------C-----A--GG----------A-----G-T-GG---------------------G--------G--A-------------GG--G----C-------A-T--------CC----T--- 1881
SMM.LR.SIVsmLIB1 -C--C-----G--T--------G---------T-A--C-----------C-----A------G----------A-----A---A-------------G--T--G--T--T--------------A-----------G--TG----------G---AC---G-----G--- 1840
SMM.SL.92.SL92B -A-TA--A--G--T-----CC----G--TC-------C--------A--C--C--C--A---G----G---------------GGG--C--A----G---T-----G--G--T-----A--C--A-----A--------T-G--CA---A----------------A--G 2192
SMM.SL.SIVsmSL92A -------A--------------G--G------T-A--C-----A--------C--A--A---G----------A-----ATT-A------AA-----------G--T-----T-----A--------C--A---------C-G--G--TA----TC----C-----G--- 1842
SMM.US.CFU212 -G--GG-C--G--T--------G--------------C--------------C-----A---G-----G----A-----AA--A----C--------G--------------T--------------------------T--------------------AC----G--- 2007
SMM.US.D215 -CT----------T--------G-----GC----A--------A-----C--C--A--A---G----C-----------A---A----C--T--------T-----T--------------C-----------------T-C-G-G---------A----GC-------- 2015
SMM.US.FTq -C-----------T-----A------------T-A--C-----------C--C--A------G----------A-----ATT-A--------------G----------G--------A--C--------C--G----------------C---------A-----T--- 2043
SMM.US.G078 --T-C-----G--T--------G-----------T--C-----------C--C--A-----GG----G-----------G-----A-----------------------------------------C-----------TC-GG-----------A----C--G--T--- 2021
SMM.US.G932 --T-C--A-----------C-C------G---T-A---------------------------G--------------------G----------T-----------C-------------AC-----C--C-----G------------------A-------------- 2010
SMM.US.M919 -CT-C-------A------C-----G------T-A--C-----------------A-----GG----G-----AC----A---A-------T--T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A-------------G 2015
SMM.US.M922 -CT-C-------A------C---------C----A--------------------A------G----G---------------A----------C--------------------------C--------C--------T---------------A----C--------G 2016
SMM.US.M923 -CT-C-------A------C---------C-GT-A--------------------A------G----G-----A--G------A----------T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A----A--------- 2015
SMM.US.M926 --T-------G--------C-C------------A--------------------C------G----G-----A---------A----------T---G-------------------A--------------------T---------------A-------G-----G 2015
SMM.US.M934 --T-C-----G--------C--------------A--C-----------------C------G----G-----A---------A----C-----T-----------------------A------------------------------------A-------G------ 2013
SMM.US.M935 -CT-C-------A------C---------C-G--A--C-----------------A------G----G---------------A----C-----C-----------------------C--C-----C--C--------T---------------A----C--------- 2016
SMM.US.M940 -CT-C-----G--T--------G--------G--T--C-----A-----C--C--A-----GG----G-----------A-----G-----------------------------------------C-----------TC--G-----------A-G--A--G--T--- 2021
SMM.US.M946 --T-C-----G--------C--------------A--C-----------------C------G----G-----A---------A----C-----T-----------------------A------------------------------------A-------G------ 2014
SMM.US.M947 -CT-C-------A------C------------T-A--------------------A--C--GG----G-----A--G------A----------T--------------------------C-----C--C--------T---G----GA-----A----C--------G 2015
SMM.US.M949 -CT-CG----G--T--------G--------G--T--C-----A-----C--C--A-----GG----G-----A-----A---A----C--------------------G-----------------------------TC-GG-----------A----A-----T--- 2009
SMM.US.M950 --T-C-----G--------C--G-----------A--C-----------------C------G----G-----A---------G----C-----T-----------------------A--------------------------------G---A-------G------ 2014
SMM.US.M951 -CT-C-----G--T-----C--G------C-G--T--C-----------C--C--A-----GG----G-----A-----A-----G-----------------------------------------C---G-------TC-GG-----------A----A--G--T--- 2018
SMM.US.M952 --T-C-----G--------C--------C-----A--C-----------------C------G----G-----A---------A----C-----T-----------------------G--------------------------------G---A----C--G--T--- 2014
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -CT-C-------A------C------------T-A--------------C-----A------G----G-----A--G------A----------T---G-------------------C--C--------C--------T---G-----A-----A----C--------G 2751
SMM.US.x.F236_H4 -CT-C-------A------C------------T-A--------------C-----A------G----G-----A--G------A----------T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A----C--------G 2748
SMM.US.x.H9 -CT-C-------A------CA-----------T-A--------------------A------G----G-----A--G------A----------T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A----A--------- 2234
SMM.US.x.PBJ14_15 -CT-C-------A------C------------T-A--------------------A------G----G--T--A--G------A----------T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A----A--------- 2528
SMM.US.x.PBJA -CT-C-------A------C------------T-A--------------------A------G----G--T--A--G------A----------T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A----A--------- 2527
SMM.US.x.PBJ_143 -CT-C-------A------C------------T-A--------------------A------G----G--T--A--G------A----------T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A----A--------- 2234
SMM.US.x.PBJ_6P6 -CT-C-------A------C------------T-A--------------------A------G----G--T--A--G------A----------T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A----A--------- 2720
SMM.US.x.PGM53 -CT-C-------A------C------------T-A--------------------A-----GG----G-----AC--------A----------T-----------------------C--C-----C--C-----G--T---G-----A-----A----C--------G 2678
SMM.US.x.SME543 -CT-C-------A------C------------T-A--------------------A-----------G-----A--G------A----------T-----------------------C--C--------C--------T---G----GA-----A----C--------G 2764
STM.US.89.STM_37_16 -C--------G--T---------------C--T----C-----------C--C--A--A--GG-G--G------C----G-T---A--C--------GG-------T-----------A-----A--------G----TT--G------A-C-----G--A--------G 2408
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
MAC.US.x.239 AGGATTAAAGGGACAATCATGACAGGGGACACCCCGATTAACATTTTTGGTAGAAATTTGCTAACAGCTCTGGGGATGTCTCTAAATTTTCCCATAGCTAAAGTAGAGCCTGTAAAAGTCGCCTTAAAGCCAGGAAAGGATGGACCAAAATTGAAGCAGTGGCCATTATC 2931
Pol _K__R__I__K__G__T__I__M__T__G__D__T__P__I__N__I__F__G__R__N__L__L__T__A__L__G__M__S__L__N__F__P__I__A__K__V__E__P__V__K__V__A__L__K__P__G__K__D__G__P__K__L__K__Q__W__P__L
A.CI.88.UC2 --AG-A-G--CC--C--A--------A--T-----A--C-----C-----C------A-TT-G-----CT-A--C-----AT-------A--AG-C----GGA-------AA-----A-AA-A--G-----------A--C-------GGC----A--A-----CC--A- 3014
A.DE.x.BEN --AG-A-G--CC--C--A--------A--T-----A--C-----C-----C------A-T--G-----CT-A--C-----AT-------A--AG-T--C--GA-------AA-------AA-A--G--------G--A----------GGC----A--A-----CC--A- 3014
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -A-G-A----CC--C--A--------T--T-----A--C-----------C-----CA-T--G-----CT-A--C-----AT-----C-A--AG-C--C--G-----C--GA-------AATAC-G--A--------A------------G-A-GA--A-----TC--A- 2982
A.GH.x.GH1 --AG-A-G--CC--C--A--------A--T-----A--C-----C-----C------A-C--G-----CT-A--C-----AT-------A--A--C--C--GA----A--AA-------AA-G--G--------G--A----------G-C---GA--A-----CC--A- 2458
A.GM.87.D194 --AG-A-G--CC--C--A--------A--T-----A--C-----------C------A-T--GG--A-CT-A--C-----AT----CC-A--AG-C--C--GT----C--AA-------AA-A--G--------G--A----------GGC----A--A-----CC--A- 2458
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -A-G-A-G--CC--C--A--------T--T-----A--C-----------C------A-C--G-----CT----C-----AT-------A--AG-C--C---A----A--A--------AA-A--------------A-----G------CAA-GA--A-----C---A- 2455
A.GM.x.MCN13 -A-G-A-GG-CC--C--A--------T--------A--C-----------C------A-T--G-----CT-A--C-----AT-------A--AG-C--C---A----A--AA-----A-AATG--------------A------------C---G---A-----C---A- 2459
A.GM.x.MCR35 -A-G-A-GG-CC--C--A--------T--------A--C-----------C------A-T--G-----CT-A--C-----AT-------A--AG-C--C---A----A--AA-----A-AATG--------------A------------C---G---A-----C---A- 2459
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---G-A----CC--C--A--------T--T--------C-----------C------G-T--G------T-A--C-----AT----CC-G--AG-T--C--GA----A--AA-----A-AATGC----------G--A----------G-C-A--A--A-----T---A- 2452
A.GW.87.CAM2CG ---G-A-GG-CC--T--A--------C--------A--C-----------C------A-T--G-----CT-A--C-----AT-----C-A--AG-C--C--GA----A--AA-----A-AATGC-------------A----------G-----GA--A-----C--GA- 3023
A.GW.x.MDS ---G-A-GG-CC--C--A--------T--T-----A--C-----------C------A-TT-G-----CT-A--C-----AT-----C-A--AG-C--C--GA----A--AA-----A-AATGC----------G---------------C---GA--------T---A- 2458
A.IN.07.NNVA -A-G-A-GG-CC--C--A--------T--T-----A--C-----------C-----CA-TT-G-----CT-A--C------T----CC-A--AG-C--C--GA----A--AA-------AAAGC----A---------------------C---GA--------C---A- 3008
A.IN.95.CRIK_147 -A-G-A-GG-CC--C--A--------T--T-----A--C-----------C-----CA-TT-G----TCT-A--C-----AT-----C-A---G-C--C--GA----A--AA-----A-AATGC----A---------------------C---GA--------CC--A- 2759
A.PT.x.ALI --AG-A----CC--C--A--------T--------A--C--T--------C-----CA-TT-G-----CT-A--C-----AT----CC-A--AG-T--C--GA-------AA--G-G--AAGA--------------A--C--G--------A-GA--A-----C---A- 3007
A.SN.85.ROD -A-G-ACGG-CC--C--A--------C--------A--C-----------C------A-T--G-----CT-A--C-----AT-----C-A--AG-C--C-----------AA-----A-AATGC----------G--A------------C---GA--A-----C---A- 2460
B.CI.88.UC1 --AG-A-GG-CA--T--A--------A--------A--A-----------C------A-TT---ATA-AT-A--C---A----------C--AG----A--GA----A--A---------AAAC-------T--G--A------------A-C-GA--A-----TC---- 2995
B.CI.x.20_56 ---G-A-G--CA--T--A--------A--------A--A-----------C------A-CT---ATA-CT----C---A----------C--AG----A---A----A--A---------AAAC-G-----T--G--A------------A-C-GA--A-----CC---- 2990
B.CI.x.EHO --AG-A-G--CA---G-A-----------------A--A-----------C------A-TT---ATAGCT-A--C---A----------C--AG----A-GGA----A--A---------CAG--------T-A---A-----G------A-C-GA--A-----CC---- 2985
B.GH.86.D205_ALT --AG-A-GG-CA--T--A--------A--T-----A--A-----------C------A-TT---ATA-CT----C---A--T-------C--AG-G--A--G-----A--A--------T-AG-----A--T-----A-----G-----GA-C-GA--A-----TC---- 2990
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -A---A-G--CA--T--A--------A--T-----A--A-----------C------A-T----ATA-CT----C---A----------C--AG----A---A----A--A-----G---AAAC----A--T-----A------------A-C-GA--A-----TC---- 2136
G.CI.92.Abt96 --A--AC-G-CT--TG-T-----------T-----T--A--T--C-----A--G--CA-TT--GTTAAG--A--C-----------------A--T--A--G--------A--------AAGGC----A--T--C-T------G------A-C-G---A-----CC---- 2341
AB.CM.03.03CM_510_03 -CAG-A-GG-CA--T--A--------A--------A--A-----------C------A-TT---ATA--T-R--C---A----------C--AG-G--A-RGR----A--A--------T-AG--R--A--T-----R-----R-----GA-C-GA--A-----TC---- 2126
H2_01_AB.CI.90.7312A -A-G-A-GGTCA--T--A--------A--------A--A--T--------C------A-CT---ACA-CT-A--C---A----------C--AG-G--A---A-------A--G--G---CAG--------T------------------A-C-GA--A-----TC---- 2996
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ---G-A-G--CA--T--A--------A--------A--A--T--------C------A-CT-R-GCA-YT-A--C---AG---------C--A--G--A---T-------A--R--G---CAG--------T------------------A-C-GA--A-----T----- 2993
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ---G-A----CA--T--A--------A--------A--A--T--------C------A-CT---GT--C--A--C---AG---------C--A--G--A---T-------A--G--G---CAG--------T------------------A-C-GA--A------C---- 2997
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -----A-G--CA--T--A--------A--------A--A--T--------C------A-CT---GC--CT-A--C---AG---------C--A--G--A---T-------A-----G---CAR--------T------------------A-C-GA--R-----T----- 2995
U.FR.96.12034 -CA----G---T--C--A--------A--------A--C--T-----------G---C-TT-G----AA-----C-----------C-----A----GA----A--CA-TA--C-TT-GG-GAC----A-----C-----------------A-GA--------T----- 2496
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2931
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2931
MAC.US.x.1937 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------------------------------- 2037
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2037
MAC.US.x.251_1A11 --A----G---------------------------------------------------A---------------------------C-------------------------------------------------A-T------------------------------ 2930
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------------------------------------A---------------------T----CC---------------------------------------------------------------------------------- 2932
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------------T--------------------G---------------------------------C-------------G------------------A------------------T------------------------------ 2907
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2037
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2038
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1971
MAC.US.x.87082 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y-------------------------------------------------- 2008
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2031
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2038
MAC.US.x.93057 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-----------------------G----------------------------- 2036
MAC.US.x.93062 ---------------------------------------------------------------------------------------Y---Y------------------------------------------------K---------K------------------- 2023
MAC.US.x.95058 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-----------------------------A----------------------------- 2025
MAC.US.x.95086 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------------------- 1894
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2027
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2038
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2030
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2042
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2040
MAC.US.x.96093 ---------------------------------------------------------------------------------------C---------------------------------------------------------------------------------- 2038
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2033
MAC.US.x.96123 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------------------- 1927
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2023
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1906
MAC.US.x.97074 ---------------------------------------------------------------------------------------C---------------------------------------------------------------------------------- 1906
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------------------------------------------------A---------------------------C-------------G--------------GTCGC------------------------------------------------- 2417
MAC.US.x.SMM142_patent -----------------------------------------------------------A---------------------------C-------------G--------------GTCGC------------------------------------------------- 2417
MAC.US.x.r80025 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------------------- 1894
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2037
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------------------------------------------------------A---------------C-----------G------------------A----------------A----------------G--------------- 2399
MNE.US.x.MNE027 --------------------------------------------------------------------------A--------------C-----------G------------------A----------------A----------------G--------------- 2399
SMM.-.pE660.CG7G GTA-----G--A-----T-----G--A--T-----A-----T--------C------------------A----C------T-----C-C-----------G--G------A-------AA-AC----A-----G--A--A-------------GA--------GC---- 2920
SMM.CI.SIVsmCI2 --AG-A--------C--T--------A--------A--A--T--------C------A-TT-G-----AT-A--C-----AT----C-GC--AT-G--A--G-----A--A-----G--AA-T--G-----------A--A-----------A--A--A-----GC-G-- 2051
SMM.LR.SIVsmLIB1 --A----GG--A--------------A--T-----A-----T--------C------C-CT-G----AAT-A--A-----------------AG-------------A--A-----G--AAAAC----A-----G--A----------------GA--A------C-T-- 2010
SMM.SL.92.SL92B GTA--A-G--AA---C-A--------A--T--------A--T--------C------A-T---G----AT-A---G-C---T------AC--AG-G--A--G-----ATA-AC------AAAG--G---GAG----T------G----G---A--A--A-----C----- 2362
SMM.SL.SIVsmSL92A GAAG-A-G--CC---C-G-----------T--A--T--------C-----A------A-TT-------AT-A--A--T----------A---AG-G--A------C-A--A-----G--AA-AC----A---------------------CAA-GA--------CC-G-- 2012
SMM.US.CFU212 --A----G---A---C----------A--T-----A--C--T--------C--------A---------T----T-----CT----C--C--A--G--CC----G-----G--------AA-AC----A--------A------------G-A-G---A------C---- 2177
SMM.US.D215 -A---A-----A--T-----------A--------------T--------------CC-AT-G--TA-AA----------AT----------AG-------G--------A-----G--GA-A--G--A---------------------C-A-GA--A----------- 2185
SMM.US.FTq -CA----GG--A---G-------G-----T-----A--C-----------C------C--T-----AGAT-A---------T----------AG------GG-----A--A--------GA-AC----A-----GC----------------A-GA-------------- 2213
SMM.US.G078 -A------G--A-----T-----T--A--------A-----T--------C-----CC-AT-G-----AA-----------------C-A--AG-G-----G--------A-----G--GAAG-----A-----G--A--A--------G--A--A--------GC---- 2191
SMM.US.G932 -A---------------T-----------------A-----T--------C--------A--G---A-------------------C-----A-----------G---------------A-AC----A--------A----------------GA--A----------- 2180
SMM.US.M919 GTA-----G--A-----T--------A--T-----A--------------C------------------A----C------T-----C-C---G-------G--G--------------AA-AC----A-----------C-----------A-GA--------GC-G-- 2185
SMM.US.M922 GTA-----G--A-----T--------A--T-----A--------------C------C-A---------A----C------T----CC-C---G-------G-----------------AA-AC----A--------A--C-------------GA--------GC---- 2186
SMM.US.M923 GTA-----G--A-----T--------A--T-----A--------------C------C-----------A----C------------C-C-----------G--G------A-------AA-AC----A--------A--------------A-GA--------GC---- 2185
SMM.US.M926 -A---C--G--A-----T--------A--------------T--------C---------T-G---A--A----C--------------C--------------G--A------------A--C----A--------A-----------G----GA--A----------- 2185
SMM.US.M934 -----C--G--A-----T--------A--------A-----T--------C---------T-G---A--A----C-----------C-GC---G--------------------------A--C----A--------A-----------G----GA--A----------- 2183
SMM.US.M935 GTA--------A-----T--------A--T-----A--------------C------C-----------A----C------T-----C-C-----------G---------A-------AA-AC----A--------A--------------A-GA--------GC---- 2186
SMM.US.M940 -A-----G---A-----T-----C--A--------------T--------C--G--CC-AT-G-----AT----A------------C-A--AG-G----GG--G--A--A-----G--GAAG-----A-----C--A--G--------G-----A--------GC---- 2191
SMM.US.M946 -A---C-GG--A-----T--------A--------A-----T--------C---------T-G---A--A----C--------G----GC--------------------------G---A--C----A--------A----------------GA--A----------- 2184
SMM.US.M947 GT------G--A-----T--------A--T-----A--------------C------C----GG-----A----C--------------C-----------G--G--A---A-T-----AA-A-----A--------A--------------A-GA--A-----GC---- 2185
SMM.US.M949 -A---------A-----T-----C--A--------------T--------C------C-AT-G-----AT----A------------C-A--AG-G-----------A--A-----G--GAAG-----A--------A--G--------G--A--A--A-----GC---- 2179
SMM.US.M950 -A---C--G--A-----T--------A--------A-----T--------C--------AT-G---A--A----C-------------GC-----------------A--------G---A----------------A-----------G----GA--A----------- 2184
SMM.US.M951 -----------A--G--T-----C--A--------A-----T--------C--G--CC-AT-G-----AT-------------G---C-A--AG-G----GG-----A--A-----G--GAGG-----A--------A--G-----------A--A--------GC---- 2188
SMM.US.M952 -A---C--G--A-----T--------AA-------A-----T--------C---------T-G---A--A----C-------------GC-----------G--T--A--------G---A--C-G--A--------A-----------G----GA--A----------- 2184
SMM.US.SIVsmE660-FL10 GTA-----G--A-----T-----G--A--T-----A-----T--------C------------------A----C-----CT-----C-C-----------G--G------A-------AA-AC----A-----G--A--A-------------GA--------GC---- 2921
SMM.US.x.F236_H4 GTA-----G--A-----T-----G--A--T-----A-----T--------C------------------A----C------T-----C-C-----------G--G------A-------AA-AC----A--------A--A-----------A-GA--------GC---- 2918
SMM.US.x.H9 GTA-----G--A-----T--------A--T-----A--------------C------C-----------A----C------------C-C-----------G--G--R---A-------AA-AC----A--------A--------------A-GA--------GC---- 2404
SMM.US.x.PBJ14_15 GTA-----G--A-----T--------A--T-----A-----T--------C------C-----------A----T------------C-C-----------G---------A-------AA-AC----A--------A--------------A-GA--------GC---- 2698
SMM.US.x.PBJA GTA-----G--A-----T--------A--T-----A-----T--------C------C-----------A----T------------C-C-----------G---------A-------AA-AC----A--------A--------------A-GA--------GC---- 2697
SMM.US.x.PBJ_143 GTA-----G--A-----T--------A--T-----A-----T--------C------C-----------A----C------------C-C-----------G--G--R---A-------AA-AC----A--------A--------------A-GA--------GC---- 2404
SMM.US.x.PBJ_6P6 GTA-----G--A-----T--------A--T-----A-----T--------C------C-----------A----T------------C-C-----------G---------A-------AA-AC----A--------A--------------A-GA--------GC---- 2890
SMM.US.x.PGM53 GTA-----G--A-----T--------A--T-----A--------------C------C--T--------A----C-----CT-----C-C---G-------G--G------A-------AA-AC----A--------A--C-------------GA--------GC---- 2848
SMM.US.x.SME543 GTA-----G--A-----T-----G--A--T-----A-----T--------C------------------A----C------T-------C-----------G--G------A-------AA-AC----A-----G--A--A-------------GA--------GC---- 2934
STM.US.89.STM_37_16 -AA--A-----A--T--T-----T--A--------C--------------C--G--CC-AT-G------T----------AT----------AG-------------A--A-----G--GA-A-----A--------A------------A-A--A--A----------- 2578
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MAC.US.x.239 AAAAGAAAAGATAGTTGCATTAAGAGAAATCTGT...GAAAAGATGGAAAAGGATGGTCAGTTGGAGGAAGCTCCCCCGACCAATCCATACAACACCCCCACATTTGCTATAAAGAAAAAGGATAAGAACAAATGGAGAATGCTGATAGATTTTAGGGAACTAAATAGGG 3098
Pol __S__K__E__K__I__V__A__L__R__E__I__.__C__E__K__M__E__K__D__G__Q__L__E__E__A__P__P__T__N__P__Y__N__T__P__T__F__A__I__K__K__K__D__K__N__K__W__R__M__L__I__D__F__R__E__L__N__
A.CI.88.UC2 ---------AG---AA-------AG--G------...-----A--------A--G--C--AC-A--A--G--A--T--A--T-----T--T--T--------------A--T-----------C--------------G-----A-----------A--------C---- 3181
A.DE.x.BEN ------G--A----AA---C---A---G------...-----A--------A--G--C---C-A--A--G--A--T--A--T-----T--T--T--------------A--T-----------C--------------G-----------------A----------A-- 3181
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --------------AG---C---A----------...-----A-------GA--A--C---C-A--------------A--T-----T--T--T--------------A--T-----------C--A-----------------A-----------A----------A-- 3149
A.GH.x.GH1 ------G--A----AA---C-------G-----C...-----A-----------G--C--AC-A--A--G--A--T--A--T-----T--T--T--------------A--T-----------C--------------G-----A-----C-----A--------C---- 2625
A.GM.87.D194 ---------A----AA---C---A------T---...-----A-------G---G--C--AC-A--A-----A--T--A--T-----T--T--T--------------A--T-----------C--------------------A-----------A--------C---- 2625
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --G------A----AA---C--------------...-----A-------GA--A------C-A--A-----G--T--A--T-----C--T--T-----T--------A--T-----------C--A-----------G-----------------A--------C-A-- 2622
A.GM.x.MCN13 ---------A----AG---C---A----------...-----A-------GA--A--C---C-A--------G--T--A--T-----T--T-----------------A--C-----------C--A--T--------G-----A-----------A--------C-A-- 2626
A.GM.x.MCR35 ---------A----AG---C---A----------...-----A-------GA--A--C---C-A--------G--T--A--T-----T--T-----------------A--C-----------C--A--T--------G-----A-----------A--------C-A-- 2626
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---------A----AA---C---A----------...-----A--------A--A--C---C-A--A-----A--T--A--T-----T--T--T--------------A--C-----------C--A-----------------A-----C--------G-----C-A-- 2619
A.GW.87.CAM2CG ---------A----AA---C---A---G------...-----A--------A--A--C---C-A--------A--T--A--T-----T--T--T--------------A--C-G---------C--------------G-----A-----------A--G-----C-AA- 3190
A.GW.x.MDS ---------A----AA---C---A---G------...-----A-------GA--A--C---C-A--------A--T--A--T-----T--T--T--------------A--C-G---------C--A--T--------G-----A-----------A-----T--C-A-- 2625
A.IN.07.NNVA ---------A----AG-------AG---------...-------------GA--G--C---C-A--------A--T--A--T-----T--T--T--------------A--C-GA--------C-----T--------G-----A--------C--A--------C-A-- 3175
A.IN.95.CRIK_147 C--------A----AA-------A---G------...-----A-----------G--A---C-A--------A--T--A--T--C--T--T--T--------------A--C-----------C-----T--------G-----A--------C-----------C-A-- 2926
A.PT.x.ALI ---------A----AG---C---A----------...-----A-C-----GA--A--C--A--A-----G--A--T--A--T--C--T--T--T--------------A--------G-----C--A-----------------A-----------A---T----C-A-- 3174
A.SN.85.ROD ---------A----AA---C---A----------...-----A--------A--A--C---C-A--------A--T--A--T-----T--T--T--------------A--C-----------C--A-----------G-----A--------C--A--------C-A-- 2627
B.CI.88.UC1 C------------T-G--CC-C-AG---------...-----------------G--A---C-A--A-----G-----T--T--------------A-----C-----C-----A--G-GA-----A-----------------A-----------A---T----C-A-- 3162
B.CI.x.20_56 C------------C-G--CC-C-AG---------...-----A-----------G--A---C-A--A-----G-----T--T--------------A-----C--C--------A--G--A-----A-----------------A-----------A--GT----C-A-- 3157
B.CI.x.EHO C-----G--A---C-A--CC-C-A----------...-----A--------A--G--A-----A--A--G--G--T--T--T-----------TT-G-----C--C--C-----A--G--A--C--A-----------G-----A--------C--A--------C-A-- 3152
B.GH.86.D205_ALT C-GG---------C-A--CC-C-A----------...-----A-----------G--A--A--A--A-----A-----T--T--------------A-----C-----C--------G--A-----------------------A-----C-----A--GT----C-A-- 3157
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 T------------C-G--CC-T-A---G------..GA----A--------A--G--A--AC-A--------G-----T--T-----C--------A-----C--C--C-----A--G-GA--C--A---------------T-------------A---T----C-A-- 2304
G.CI.92.Abt96 T--G-----A---CAA---C-C--G-----T---...--C--A------C----A--G--A-----A-----A-----C--------G--T-----A-----C---A----C-----G-----C--A---------------T-A-----C--C--A-----T--C---- 2508
AB.CM.03.03CM_510_03 C-GG--R------C-A--CC-Y-A----------...-----A-----R-----G--G--A--A--A-----A-----T--T--------------A-----C-----C--------G--A--C--A-----------------A-----C-----R---T----C-A-- 2293
H2_01_AB.CI.90.7312A T------------C-G--CC-T-----G------...-----A-----------G--G---C-A--A-----AT-T--C--T--------------A-----C-----------------------A-----------------A-----C--C------T------A-- 3163
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 T------------C-G--CC-T-----G------...-----A-----------G--G---C-A--A-----A--T--C--T--------------A-----C------G---GR--------C--A--Y--------------A-----C--C------T------A-- 3160
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 T--G--G------C-G--CC-T-----G------...-----A-----------G--G---C-A--A-----A--T--C--T--------------A-----C--C---G---G------A-----A-----------------A-----C--C--A---T------A-- 3164
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 T------------C-G--CC-T-----G------...-----A-----------G--G---C-R--A-----A--T--C--T--------------A-----C------G---GA--------C--A--T--------------A-----C--C------T------A-- 3162
U.FR.96.12034 T--G-----AT---AA-------A---G--A---...--G--A-----------G--A--A-----A-----------C--T--------------T-----C-----C--------G-----C--A---------------T-A-----C-----A--GT----C--A- 2663
MAC.US.x.17EC1 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3098
MAC.US.x.17EFR ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3098
MAC.US.x.1937 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2204
MAC.US.x.2065 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2204
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------------...-----------------------------------------------------------------------------------A------------------------------------------------- 3097
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------------------------...-----------------------------------------------------------------------------------A------------------------------------------------- 3099
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------------------...-----------------------------------------------------------------------C-----------A------------------------------------------------- 3074
MAC.US.x.80035 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2204
MAC.US.x.81035 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2205
MAC.US.x.85013 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2138
MAC.US.x.87082 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2175
MAC.US.x.92050 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2198
MAC.US.x.92077 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2205
MAC.US.x.93057 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2203
MAC.US.x.93062 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2190
MAC.US.x.95058 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2192
MAC.US.x.95086 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2061
MAC.US.x.95112 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2194
MAC.US.x.96016 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2205
MAC.US.x.96020 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2197
MAC.US.x.96072 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2209
MAC.US.x.96081 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2207
MAC.US.x.96093 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2205
MAC.US.x.96114 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2200
MAC.US.x.96123 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2094
MAC.US.x.96135 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2190
MAC.US.x.97009 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2073
MAC.US.x.97074 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2073
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------------------------------...--------------A--------------------------------------T-----------------------------------A------------------------------------------- 2584
MAC.US.x.SMM142_patent ----------------------------------...--------------A--------------------------------------T-----------------------------------A------------------------------------------- 2584
MAC.US.x.r80025 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2061
MAC.US.x.r90131 ----------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2204
MNE.US.82.MNE_8 ----------------------------------...-----------------------------------------------------------------------C--------------C-----------------A-------------------------A-- 2566
MNE.US.x.MNE027 ----------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------C-------------------------------------------A-- 2566
SMM.-.pE660.CG7G -------------A--------------------...-----A--------A-----C-----A--------C--T--A--------G--T-----------T--------------G--A--C--A--T--------G-----A-----------A---T------A-- 3087
SMM.CI.SIVsmCI2 --------------AG---C-C--G---------...-----A--------A--A--A--A-----A-----A--T--C--T-----------T--A--T--C-----A-----A--G--A--C--A-----------G-----A-------CC-------------AA- 2218
SMM.LR.SIVsmLIB1 ------G-------AG--C----AG--G------...-----------------A--------A--A--------T--A-----------T-----A-----T--C--C--------------C--------------G-----A-----------A----------A-- 2177
SMM.SL.92.SL92B T--G---------CAA-------C---G-----C...--G--A-----------G--A--A-----ACG---C--T--T--A-----T--T--T--A--G--C--------T---------A-----G----G-----------C--------C--A---T----C-AAA 2529
SMM.SL.SIVsmSL92A T-------------AA---C---A---G--T---...-----A-----------A--G--A-----A--G--C--A--A--T--------T--T-----T--C--C--------A--G-----C--A-----G---------T-A-----------A---T-G--C-A-- 2179
SMM.US.CFU212 -------------CAG-------A---G------...---C-------------------A--A--A--------A--T--------------T--A--T--T--------------G--A--C--A-----G-----------A--------C-------------AA- 2344
SMM.US.D215 --------------AA-------AG-----A---...--------------A-----C-----A--A--G--C--T--A--T-----G--T--T--T-----T--------C-----------C--A-----------G-----A--------C--A--GT------AA- 2352
SMM.US.FTq T--------A----AG-----G-A---G------...-----A-----G-----G--C-----------------T--T--T-----------T--G-----C-----C--------------C--A--T--G-----------A-----C--C--A------------- 2380
SMM.US.G078 T--------A----AG---C---A------T---...-----A-----------G--C--A--A--A--G--C--T--A--------------T--A-----C-----------A--G--------A-G---------G---T-A-----------A---T-G------- 2358
SMM.US.G932 -------------A--------------------...-----A-----------G--------------G-----A--A-----C--G--T--T-----------------------G-----C--A-----------------A-----C---------T------AA- 2347
SMM.US.M919 ---------A-----------------G------...-----A--------A-----C-----A--A-----C--T--A-----------T--------------------------G--A--C--A-----------G-----------------A---T------A-- 2352
SMM.US.M922 ------G---------------------------...--------------A-----C--A-----------C--T--A-----------T--T-----------------------G--A--C--A--T--------G-----A-----------A---T-G----A-- 2353
SMM.US.M923 ------G------A--------------------...-----A--------A-----C-----A-----------T--A-----------T--------------------------G--A--C-----T--------G-----A-----------A---T----C-A-- 2352
SMM.US.M926 ---------A---A----T-----------T---...-GT-----------A--A-----A--A--A--------T-----T--------T-----------------C--------------C--A-----------G-----A--------C--A----------AA- 2352
SMM.US.M934 ---------A---A-C--C-----------T---...--------------A--A--C--A--A-----------T-----T--------T--T--------------------------A--C--A-----------G-----A--------C--A--G-------AA- 2350
SMM.US.M935 ------G---------------------------...--------------A-----C-----------------T--A-----------T--T-----------------------G--A--C--A--T--------G-----A-----------A---T-G----A-- 2353
SMM.US.M940 C-------------AG---C---A----------...--T--A-----G-----G--C--A--A--A--G--C--T--A-----------T--T--A-----C-----------A--G--------A-----------G-----A--------C--A---T-G------- 2358
SMM.US.M946 ---------A---A----C-----------T---...--------------A--A--C--A--A-----------T-----T--------T--T-----------------------------C--A-----------G-----A--------C--A--G-------AA- 2351
SMM.US.M947 -------------A--------------------...-----A-----G--A--A--C-----A-----G--C--T--A-----------T--T-----------------------G--A--C--A--T--------G-----A---------------T----C-A-- 2352
SMM.US.M949 C-------------AG---C--------------...--T--A-----G-----G--C--A--A--A--G--C--T--A--------G--T--T--A-----C-----------A--G--------A-----------G-----A-----------A---T-G----A-- 2346
SMM.US.M950 ---------A---A----C--------G------...--------------A--A--C--A--A-----------T-----T--------T--T-----------------------------C--A-----------G-----A--------C--A--G-------AA- 2351
SMM.US.M951 C-------------AG---C--------------...--T--A-----G-----G--C--A--A--A--G-----T--A--T--------T--T--A-----C-----------A--G--------A-----------G-----A-----C-----A---T-G----A-- 2355
SMM.US.M952 ---------A---A----C-----------T---...-----A-----------A--C--A--A-----------T-----T--------T--T-------------------G---------C--A-----------G-----A--------C--A--GT------AA- 2351
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -------------A--------------------...-----A--------A-----C-----A--------C--T--A--------G--T-----------T--------------G--A--C--A--T--------G-----A-----------A---T-G----A-- 3088
SMM.US.x.F236_H4 -------------A--------------------...-----A--------A-----C-----A--------C--T--A--------G--T-----------T--------------G--A--C--A--T--------G-----A-----------A---T-G----A-- 3085
SMM.US.x.H9 G------------A--------------------...-----A-----G--A-----C-----A----R------T--A-----------T------------------------R-GR-A--CGGA--T--------G-----A-----------A---T----C-A-- 2571
SMM.US.x.PBJ14_15 -------------A-------G------------...-----A-----G--A-----C-----A--------C--T--A-----------T--------T-----------------G--A--C-----T--------G-----A-----------A---T----C-A-- 2865
SMM.US.x.PBJA -------------A-------G------------...-----A-----G--A-----C-----A--------C--T--A-----------T--------T-----------------G--A--C-----T--------G-----A-----------A---T----C-A-- 2864
SMM.US.x.PBJ_143 -------------A--------------------...-----A-----G--A-----C-----A----R---C--T--A-----------T-------TT---------------R-GR-A--C-GA--T--------G-----A-----------A---T----C-A-- 2571
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---G---------A-------G------------...-----A-----G--A-----C-----A--------C--T--A-----------T--------T-----------------G--A--C-----T--------G-----A-----------A---T----C-A-- 3057
SMM.US.x.PGM53 ---------A------------------------...-----A--------A-----C-----A--------C--T--A-----------T-----------------------A--G--A--C--A--T--------G-----A-----------A---T-G------- 3015
SMM.US.x.SME543 -------------A--------------------...-----A--------A-----C-----A--------C--T--A--------G--T-----------T--------------G--A--C--A--T--------------A-----------A---T------A-- 3101
STM.US.89.STM_37_16 --------------AG---C---A---G------...-----A-----G--------G---C-A--A--------T--A--A-----T-----T--------T--------------------C--A-----G-----G--------------C--A----------AA- 2745
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MAC.US.x.239 TCACTCAGGACTTTACGGAAGTCCAATTAGGAATACCACACCCTGCAGGACTAGCAAAAAGGAAAAGAATTACAGTACTGGATATAGGTGATGCATATTTCTCCATACCTCTAGATGAAGAATTTAGGCAGTACACTGCCTTTACTTTACCATCAGTAAATAATGCAGAG 3268
Pol R__V__T__Q__D__F__T__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__A__K__R__K__R__I__T__V__L__D__I__G__D__A__Y__F__S__I__P__L__D__E__E__F__R__Q__Y__T__A__F__T__L__P__S__V__N__N__A_
A.CI.88.UC2 -G-----A--T--C--A---A-T--GC-------T--------A------T----C----A------G-----T-----A---G----G-----C--C--T--------A---T-------T-------C---T-----A-----CC-------------C----T---A 3351
A.DE.x.BEN -G-----A--T--C--A---A-T--GC-------T--------G-----------C----A------G--CT-TA--T-A---G----G-----C-----T--------A---C-------T-----------T-----A-----CC-----G-------C---ATG--A 3351
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -A-----A--G--C--A---A-T--G--------T--------A------T----C--G-AA-G---------T-----A--------G-----C--C--T--------A---C----G--C-----A--A--T-----A------C-----A----G--C--------A 3319
A.GH.x.GH1 -G-----A--T--C--A---A-T--GC-------T--------G------T----C----A------G--C--T-----A---G----G-----C--C--T--------G---C-------T-----------T-----A-----CC-------------C--------A 2795
A.GM.87.D194 -G-----A--T--C--A---A-T--GC-------T--------G------T----C----A------G-----T-----A---G----G-----C--C--T--------A---C-------T--------A--T-----A-----CC-------------C--------- 2795
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -A-----A--T--C--A--G--T--G--------T--------A------T----C--G-AA-G---------T--GT-A---G----A-----C--C--T--------C---T----G--T-----A-----T-----A------C-G-----------C--------A 2792
A.GM.x.MCN13 -A-----A--T--C--A---A-T--G--------T--------A------T-G--C--G-AA-----------T-----A--------G-----T--C--T--------A---C-------C-----A-----T-----A---------------A----C--------A 2796
A.GM.x.MCR35 -A-----A--T--C--A---A-T--G--------T--------A------T-G--C--G-AA-----------T-----A--------G-----T--C--T--------A---C-------C-----A-----T-----A---------------A----C--------A 2796
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -A--------T--C--A---A-T--G--------T--------A------T-G--C----A--GG--------T-----A---G----G-----T--C--T--------A---C----G--C-----A-----T-----A--C---C-------------C--------A 2789
A.GW.87.CAM2CG -A--C--A--T--C--A---A----G--------T--------A------T----C----A--G---------T-----A---G----G-----T-----T--------AT--C-------C-----A-----------A------C----------G--C--------A 3360
A.GW.x.MDS -A--------T--C--A---A-T--G--------T--------A--G--------C--G-A--G---------T-----A---G----G-----T--C--T--------A--GC-------C-----A-----------A-----CC----------G--C--------A 2795
A.IN.07.NNVA -T--------G--C--A---A-T--GC-------T--------G------T-G--C--G-AA-G------C--T-----A---G----G-----T--C--T--------A--GC----G--C-----A-----------A-----C--G--G--------C--------A 3345
A.IN.95.CRIK_147 -A--------A--C--A---A-T--G--------C--------A------T-G--C--G-A--G------C--T-----A---G----G-----T--C--T--------A--GC-------C-----A-----T-----A--------G--------G--C--------A 3096
A.PT.x.ALI -A-----A--T--C--A--GA-T--G-----G--T-----T--A------T----C--G-AA-G------C--T--G------G----G-----T--C--T--------A--GC----GAGC-----A-----T-----A------C-------------C--------A 3344
A.SN.85.ROD -A-----A--T--C--A---A-T--G--------T--------A-----GT-G--C--G-A--G---------T-----A---G----G-----T--C--T--------A---C----G--C-----A-CA--T-----A------C----------G--C--------A 2797
B.CI.88.UC1 -G--C--A--------A---------C-G--T--T--C-----G-----GT-G---G---AA-GG-----A--------A---G-G--A-----C--C---AGT--C--A------CC-A-C--C--A-----T--A--A--C--C--G------A----C--------- 3332
B.CI.x.20_56 -A--C--A--------A--------GC-G--T--T--C-----G--T--G--G---G---AA-G------A------T-A---G----A-----C--C---AGTG-C--A-----CCC---T--C-----------A--A-----C--G---C----G------T---GA 3327
B.CI.x.EHO -A--C--A--A-----A--G-----GC-G--T--T--T-----A--------G---TC--A---------A--------A---G----A-----C--C---AGTG-C--A------CC---C--C--A--A--T--A--A--------G---G----------------A 3322
B.GH.86.D205_ALT -A--C--------C--A-----.---C-G--T--T--C-----G-----..-G---G---AA-GG-----A------A-A---G-G--A-----C--C---AGT--C--A------CC-A-C--C--A-----T--A--A--C--C--G-----------C--------- 3324
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -A--C--A--------A--------GC-G--C--T--C-----G-----G--G---G----A--------A--------A--------A-----C--C---AGT--C--A------CC---T--C--A--A-----A--A-----C--G--------G-----------A 2474
G.CI.92.Abt96 -A--C-----------T--------G--G--C-----T-----------TT-G---G---AA-GG-----A-----------------G-----C--C---AG---T----------T---T--C-----------A--T--C-----------------C--------A 2678
AB.CM.03.03CM_510_03 -A--C--------C--A--------R--G--T--C--C-----G-----GT-G---G----A-GG-----A------A-A---G-G--A--C--C--C---AGT--C--A------CC-R-Y--C--A-----T--A--A--C--CY-G------AC---C--YA----- 2463
H2_01_AB.CI.90.7312A -A--C--A--A-----A---------C----T--T--C-----G-----G--G---G---AA-GG-----A-----GA-A---G----A-----C--C---AGTG-C--A-----CCC---C--C-----A--T--A--A--C-----G------A-------------- 3333
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -A--C--A--------A--R-----GC----T--T--C-----R------T-G---G----A-GG-----AT-------A---G----A-----C--C---AGTG-C--A-----CCC---C--C--A--A--T--A--A--C-----R------A-------------- 3330
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -A--C--A--T-----A---------C----T--T--C-----A-----GT-G---G----A-GG-----AT-------A---G----A-----C--C---AGTG-C--A------CC---C--C--A--A--T--A--A--C------------A-------------- 3334
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -A--C--A--------A--R-----GC----T--T--C-----G--------G---G----A-G------AT-------A---G----A-----C--Y---AGTG-C--A-----CCC---C--C--R--A--T--A--A--C------------A-------------- 3332
U.FR.96.12034 -A-----A--T----GT--------G-----T-----C-----A-----------TG-G-AA--G--G--A-----T--A---G----G-----C--C---AG---C--G--GTG------C--C-----A--T-----T--------------CA-T------------ 2833
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3268
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3268
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2374
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2374
MAC.US.x.251_1A11 ----------------A--------------------------------------------------G-----------------------C------------------------------------------------------------------------------ 3267
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------A--------------------------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------ 3269
MAC.US.x.251_BK28 ----------------A--------------------------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------ 3244
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2374
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2375
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2308
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2345
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2368
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2375
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R------------------------------------------------ 2373
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2360
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2362
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2231
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2364
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2375
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2367
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2379
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2377
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2375
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2370
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2264
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2360
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2243
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2243
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------A-----------------------------------------------------------G-----------------------C-----------T------------------------------------------------------------------ 2754
MAC.US.x.SMM142_patent -------A-----------------------------------------------------------G-----------------------C-----------T------------------------------------------------------------------ 2754
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2231
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2374
MNE.US.82.MNE_8 ----------------A-----------G-----------------------------------G--G--C------------G-------C-----------------------------------------------T-----------------------------A 2736
MNE.US.x.MNE027 ----------------A-----------------------------------------------G--G--C------------G-------C-----------------------------------------------T-----------------------------A 2736
SMM.-.pE660.CG7G -------A--------A-----A--G--------------------------------G--A-GG--G--C------T-----G----------------------------------------C--------------------------------------------A 3257
SMM.CI.SIVsmCI2 -A--C----------AT--G--T--GC----------------A------T-G---G---A--G------A------T-A--C-----A-----C-----TAGT--T--AT--TGG-----G-----A--A--T--A--A--CG--C-C--T-----C--C--------A 2388
SMM.LR.SIVsmLIB1 -G--A--A--T--C--A---A-T--G--G-----C-----------------------G----G------------GT-A---G----A--------------T--T--CT-G--------------------T-----------C--G-----G-----C--------A 2347
SMM.SL.92.SL92B -G--A--A--A--C--A-----A--GC-G--T--C-----T--G-----C---AAGG---T-G----G--A-----G--A--------G-----C-----T--AG----C-----CCCG--------A--A-----A--A--C---A----------G--C--CCA---A 2699
SMM.SL.SIVsmSL92A -A--A--------C--A---A-T--G--------C--T-----A-----G---CAGC------GG-----C------T-A---G-G--A-----T-----T-----C--AT-G---CCG--C--------A--T--A--T--------G--T--T-------G---T--A 2349
SMM.US.CFU212 ----------T--C--A-----G--G--G-----T--------A------T-G-----G--A-----G--------C------G----G--------------T-----CT-------G--C--C--------T-----T--C--CC-------G--------------- 2514
SMM.US.D215 -A--A--A--------A-----G--G--G-----T--------A--------------G--A-G---G---------T-A---G-G--A--------C-----T-----AT-G-----GA-C-----------T-----T-----CC-G-----------C--------A 2522
SMM.US.FTq -T--A-----T--C--A-----T---C----------------------------------A-G-------------------G----G--------C--T--------A--G--CCC------C--A--A--T-----------CC----------T--C--------- 2550
SMM.US.G078 ----A--A--T-----A---A-T--G--------T--G-----C------T----------A-G------C------T-A---G----G-----------T--------AT-G-----G-----C--A-----------------CC----------T--C--C-----A 2528
SMM.US.G932 -T--------------A--------------------------------------T-----A--G-----C------T-----G----------------------------GC----G-----------------A-----------------------C--------A 2517
SMM.US.M919 -T-----A--T-----A-----A--G-----G--------------------------G----G------C------T-----G----------------------------------------C-----A--------T--------------------C--------- 2522
SMM.US.M922 -T-----A--T--C--A-----A--G--------------------------------G----G------C------T-----G----------------T-----------G-----------C-----A--------------------------G--C--------A 2523
SMM.US.M923 -------A--T-----A-----A--G-----------------------------------A-G---G--C------T-----G--------------------------T-------------C-----A-----------------------------C--------A 2522
SMM.US.M926 ----------------A--G-----G-----------T-----A-----------T--G----G---G--C------------G-G-----C--C-----T--------CT-G--------C--------A-----A--T------------------------------ 2522
SMM.US.M934 ----------------A--G-----G-----------------G-----------T--G--A-G------C------------G-------C--C-----T--------CT-G-----------------A-----A--------------------------------A 2520
SMM.US.M935 -T-----A--T-----A-----A--G--------------------------------G----G------C------T-----G----------------T-----------G-----------C-----A--------------------------G--C--------A 2523
SMM.US.M940 ----A--A--T-----A--GA-T--G--------T--G-----C------T----------A-G------C------T-A---G----G-----------T--------AT-G-----G--G--------------------C--CC----------T--C--------A 2528
SMM.US.M946 ----------------A--G-----G-----------------A-----------T--G----G------C------------G-------C--C--C--T--------CT-G--------C--------A-----A--T-----------------------------A 2521
SMM.US.M947 -T-----A--T--C--A-----A--G-----G--------------------------G--A-G---G--C------T-----G--------------------------T-------G--G--C-----A-----------------------------C--------A 2522
SMM.US.M949 ----A--A--T-----A---A-T--G--------T--G-----C------T----------A-G------C------T-A---G----G-----------T--------AT-G-----G--T--------------------C--C-----------T--C--------A 2516
SMM.US.M950 -------------C--A--G-----G-----------------A-----------T--G----G------C------------G-------C--C-----T--------CT-G--G-----------------T--A--T------C----------------------A 2521
SMM.US.M951 ----A--A--T-----A---A-T--G--------T--G-----C-----CT----------A-G------C--------A--------G-----------T--------AT-G-----G-----------------------C--CC----------T--C--------A 2525
SMM.US.M952 ----------------A--G-----G-----------------A-----------T--G--A-G------C------------G-------C--C--C--T--------CT-G------A-C--------A--T--A--T-----------------------------A 2521
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -------A--------A-----A--G--------------------------------G--A-GG--G--C------T-----G----------------------------------------C-----A-----------------------------------T--A 3258
SMM.US.x.F236_H4 -------A--------A-----A--G--------------------------------G--A-GG--G--C------T-----G----------------------------------G-----C--------------------------------------------A 3255
SMM.US.x.H9 -------A--T-----A-----A--G-----G------------R-------------G--A-G---G--C-----GT-----G--------------------------T-------------C-----A--------------C--------G-----C--------A 2741
SMM.US.x.PBJ14_15 -------A--T-----A-----A--G-----G--------------------------G--A-G---G--C-----GT-----G--------------------------T-------------C-----A--------------C--------G-----C--------A 3035
SMM.US.x.PBJA -------A--T-----A-----A--G-----G--------------------------G--A-G---G--C-----GT-----G--------------------------T-------------C-----A--------------C--------G-----C--------A 3034
SMM.US.x.PBJ_143 -------A--T-----A-----A--G-----G------------R-------------G--A-G---G--C-----GT-----G--------------------------T-------------C-----A--------------C--------G-----C--------A 2741
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------A--T-----A-----A--G-----G--------------------------G--A-G---G--C-----GT-----G--------------------------T-------------C-----A--------------C--------G-----C--------A 3227
SMM.US.x.PGM53 -T-----A--T-----A-----A--G-----G--------------------------G----G------C------T-----G----------------------------------------C-----A--------T--------------------C--------A 3185
SMM.US.x.SME543 -------A--------A-----A--G--------------------------------G--A-GG--G--C------T-----G----------------------T-----------------C--------------------------------------------A 3271
STM.US.89.STM_37_16 -G--A--A--T-----A---A-T--GC----T--------------------------G----G------C------T-----G----G-----------T--------C--------G-GC-----------T-----T--C--C--------------C--------A 2915
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MAC.US.x.239 CCAGGAAAACGATACATTTATAAGGTTCTGCCTCAGGGATGGAAGGGGTCACCAGCCATCTTCCAATACACTATGAGACATGTGCTAGAACCCTTCAGGAAGGCAAATCCAGATGTGACCTTAGTCCAGTATATGGATGACATCTTAATAGCTAGTGACAGGACAGACCT 3438
Pol _E__P__G__K__R__Y__I__Y__K__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__Y__T__M__R__H__V__L__E__P__F__R__K__A__N__P__D__V__T__L__V__Q__Y__M__D__D__I__L__I__A__S__D__R__T__D
A.CI.88.UC2 ---------A-------A--------CT-A--A--A--G--------A--------A-----T-----T--A-----G--GA-CT-------T-----A--A-----C--------C-T-C-CA-------C--------T--------------------A--G-GTT- 3521
A.DE.x.BEN ---------A----T--A-----A--CT----A--A-----------A--------A--T--T--------A-----G--A--CT-------T-----A--A-----C--------C-TTC-CA-------C--------T-------------------------GTT- 3521
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --------GA----T--A-----A--C--A--A-----------A--A--G-----A--T--T---C----A-----G--G--CT----G--A-----A--A-----C-----C--C-TTC-C-----A-----------T--------------C------------T- 3489
A.GH.x.GH1 ---------A----T--A--------CT-A--A--A-----------A--------A--T--T---C----A-----G--A--CT-------T-----A--A-----C--------C-TTC-CA----A--C--------T--T----------------------GTT- 2965
A.GM.87.D194 ----A----A----TG-A--------CT-A--A--A--------A--A--------A-----T----T--TG-----G--AA-CT-------T-----A--A-----C-----C--C-TTC-CA----A--C--------T-----------------------G-GTT- 2965
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---------A----T--A--C--A--CT-A--A-----------------------A--T--T--------A-----G--A--CT-------A-----A--A-----C--------C-TTA-C--T-----C--------T--------------------------TT- 2962
A.GM.x.MCN13 ---------A----T--A--------C-----------------------------A--T--T--------A-----G--G--CT-------A-----A--A-----C-T------C-TTA-CA-T-----C--------T---C----------------------T-- 2966
A.GM.x.MCR35 ---------A----T--A--------C--------------------A--------A--T--T--------A-----G--G--CT-------A-----A--A-----C-T------C-TTA-CA-T-----C--------T---C----------------------T-- 2966
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---------A----T--A--C--A--C--A--A-----G-----------------A--T--T--------A-----G--GA-CT-------A-----A--A-----CGAG-----C-TTA-CA-T-----C--------T-----------C--C------------T- 2959
A.GW.87.CAM2CG ---------A-------A-----A--CT-A--G-----G-----A--A--------A--T--T--G-----A-----G--G--CT----G--A-----A--A-----CT-------C-TTA-CA-T-----C--------T---------------------------T- 3530
A.GW.x.MDS ---------A----T--A-----A--CT----A--------------A--------A--T--T--------A--------G--TT-------A-----A--A-----C-AG-----C-TTA-CA-T-----C--------T--------------C-----------T-- 2965
A.IN.07.NNVA ---------A----T--A--C-----CT----A-----------------------A--T--T--------A-----GA-GA-CT----G--A-----A--------C-AG-----C-TTA-CA-T--A--C--------T---C----------C------T----T-C 3515
A.IN.95.CRIK_147 ---------A----T--A-----A--CT----A--------------A--------A--T--T--------A-----G--GA-CT----G--A-----A--A-----C-AG-----C-TTA-CA-T-----C--------T--------------------------T-- 3266
A.PT.x.ALI ---------A----T--A-----A--CT-A--G--------------A--------A--T--T---C----A--------GA-CT----G--A-----A--------C-AG-----C-TTC-CA-T--A--C--------T--------------------------TT- 3514
A.SN.85.ROD ---------A-------A-----A--CT----A--------------A--------A--T--T---C----A--------G--AT-------A-----A--A-----CAAG-----C-TTA-CA-T-----C--------T--------------------------TT- 2967
B.CI.88.UC1 --------GA-------------A-----A--A--A--------------C-----A--T--T------T-C-----GA-G--AT----T--T-----A-----C--CAGC-----C-TTA--A-T-----C------------C-T-----A--------A-GT--T-- 3502
B.CI.x.20_56 ---------A----------------C--A--A--A--T-----------C-----A--T--T--------C---G-GA-G--A-----C--------A--A--C--CGAT-----C---A----------C-----------TC-TG-G--A--------A-GT--T-- 3497
B.CI.x.EHO --------GA----TC----C--A--C--A--A--------------A--C-----A--T-----G-----C---GC-A-G--A-----C--T-----A--A--C--CAAT-----C--TA--A-------C-----------TC-CG-G--A----------GC--T-- 3492
B.GH.86.D205_ALT --------GA-------------A-----A--A--A--G-----------C-AGT-A--T-GT------T-C------A-G--AT----T--T--T--A-----C--CAGC-----C-TTA--A-T-----C------------C-T-----A--------A-GT--T-- 3494
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ---------A-------C--------C--A--A--A--G-----A-----C-----A--T--T------T-CG-AG-GA-A--A-----C--------A--A--C---GAT-----C---A----------C------------C-TG-G--A--------A-GC--T-- 2644
G.CI.92.Abt96 ---------A-------C--C-----C--A--G--A-----------C--------T---------C-T--A-----GA-G--A-----C--------A--A--C---GAG---R-A-TTA-YA----A--------------TC-TG-G--C--------A--T--TT- 2848
AB.CM.03.03CM_510_03 --------GA-------------A-----A--A--R-----------R--C-----A--T--T------T-C-----GA-G--AT----T--T-----A--A--C--CAGC-----C--TA--A-T-----C------------C-T-----A--------A-GT--T-- 2633
H2_01_AB.CI.90.7312A ---------A-G-----------A--C--A--A--------------A--C-----A--T--T------T-C------A-G--A-----C--------A-G---C--CAAT-----C---A--A-------C------------C-TG-G--A--C--T--A-GT--T-- 3503
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ---------A-G--------Y-----C--A--A--------------A--C-----A-----T------T-C------A-G--A-----C--------A-----C--CAAT-----C---A--A-------C------------C-TG-R--A--C--T--A-GT--TT- 3500
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ---------A-G--------C-----C--A--A--------------A--C-----A-----T--------C-----GA-G--A-----C--------A-----C--CAAT-----C---A--A-------C------------C-TG-G--A-----T--A-GT--TT- 3504
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ---------A-G--------Y-----C--A--A--------------A--C-----A-----T------T-C------A-G--A-----C--------A-----C--CAAT-----C---A--A-------C------------C-WG-R--A--C--T--A-GT--TT- 3502
U.FR.96.12034 ---------A-------C--C-----GT-------A--C-----A--A------A-A--T--T--G--T--A-----GA-CC-A--G--G--A--T--A---------GA-----CTGT-A--A-T-----------------TC-T-----C-----T--A-AT--TT- 3003
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3438
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3438
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2544
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2544
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A---- 3437
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------G-----------------------------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3439
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3414
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2544
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2545
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2478
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2515
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2538
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2545
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2543
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2530
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2532
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2401
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2534
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2545
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2537
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2549
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2547
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2545
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2540
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2434
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2530
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2413
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2413
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2924
MAC.US.x.SMM142_patent -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2924
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2401
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2544
MNE.US.82.MNE_8 --------------------------------------G---------------------------C-----------A-------G------------------------------------------------------------G---------------------- 2906
MNE.US.x.MNE027 --------------------------C-----------G---------------------------C-----------A-------G---------------------------------C--------------------------G---------------------- 2906
SMM.-.pE660.CG7G ---------A-------C--------AT-A-----A--G-----------------T--T--T--G--T---------A----AT-------T-----A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT- 3427
SMM.CI.SIVsmCI2 -----T---A-G--T-----C-----C--A--A--A--------A--A--T--T-----A--T---G-T--C-----GA-G---T----------T--A--A--T---GAG----CT--TA-CA----------------T---C-C-----A-----T----AT--TT- 2558
SMM.LR.SIVsmLIB1 --------GA----TG-G--C-----C--A--A-----------A--A--------A--T--T--G-TT--A----A-A-G--A--------T--T--A--AA-C---------------C--A-T--A-----A-----------------------T--A-------- 2517
SMM.SL.92.SL92B --------GA-G--T-----C-----C-----A--A-----------A--T--T--A--T-----GGCA--C-----G--G--AT-------------A--A--T--C---------CTTC-C-----------------TT-AC----T-GC---A----AGGCCTAAC 2869
SMM.SL.SIVsmSL92A ---------A-------C-----A--C--A--A-----------A--C--T-----A--T--T--GC-T--C--------A--CT----G-----T-----A------T-------A---C-T--T-----C-----------TC-G---------------T----TT- 2519
SMM.US.CFU212 ---------A----T--C--C--------A--A--A--G-----A--A--------A--T--T---C-T--A------GG---AT-G--G--A--T--A--A--------------A---C--A-T-----C------------C-G-----C--------A------T- 2684
SMM.US.D215 ---------A-------------A-----A--G-----------A--A--------A--T-----G-----A------A----A-----G--A--T-----A-----C-----------TC--A----A--C--------------------C--------------T-- 2692
SMM.US.FTq --------GA-------C--C-----CT-A--A--A--------A-----------G--T------C----A------A----AT-G--G--T--T--A-----C---------A-A--------T-----C--------------G-----------T---------T- 2720
SMM.US.G078 --------GA-G--TG-G--C--A-----A--A--A-----------A--------A--T--T--GC-T--A--------G--AT-G--C--------A--A--CC----------A--T--GA-T--A--C--------T-----------C---------------T- 2698
SMM.US.G932 --------G--------C--C-----CT-------A--------A--A-----------T-----G-----C-----------A-----G--------A--A-----C---------------A----A--C--------------------------T--A--G---T- 2687
SMM.US.M919 ---------A-------C--------AT-A-----A--G-----A-----------T--T--T--GC-T---------A----CT----------T--A--A-----------C------C-GA----A--C------------C-T--------------A-----TT- 2692
SMM.US.M922 ---------A-------C--------AT-A--------G-----A-----------T--T--T--GC-----------A----CT-------T-----A--A------------------C--A----A--C------------C-------------T--A-T---TT- 2693
SMM.US.M923 ---------A-------C--------AT-A-----A--G-----A--A--------T--T--T--GC-T---------A----CT-------T--T--A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT- 2692
SMM.US.M926 -----------------C--------AT----------T-----A--------------T--T--GC----C------A----CT-------T-----A--A-----------------TC--A----A--C---------------G--------------------T- 2692
SMM.US.M934 -----------G-----C---------T----------T-----A--A-----------T--T--GC----C------A----AT-------T-----A--A-----------------TC--A-------C------------C--G--------------------T- 2690
SMM.US.M935 ---------A-------C--------AT-A-----A--G-----A-----------T--T--T--GC----C------A----CT----G--T-----A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT- 2693
SMM.US.M940 --------GA-G--TG-G--C--A-----A--A--A--G--------A--------A--T--T--GC-T--A--------G--AT-G--C--------A--A--TC-C--C-----A-----G--T--A--C--------T-----------C---------------T- 2698
SMM.US.M946 -----G--G--G-----C---------T----C-----T-----A--------------T--T--GC----C------A----AT-------A-----A--A-----C-----------TC--A----A--C------------C--G--------------------T- 2691
SMM.US.M947 ---------A-----C-C--------AT-A-----A--G-----A--A--------T--T--T--GC-T---------A----CT-------T-----A--A------------------C-GA----A--C------------C-------------T--A-----TT- 2692
SMM.US.M949 --------GA-G--TG-G--C--A-----A--A--A--T-----A-----------A--T--T---C-T--A-----G--A--AT-G--C--T--T--A--A--CC-C------A-A-----GA-T--A--C--------T---C-GG----C---------------T- 2686
SMM.US.M950 --------G--G--T--C---------T----------T-----A--------------T--T--GC----C------A----AT-------T-----A--A-----------------TC-GA----A--C---------------G----------T---------T- 2691
SMM.US.M951 --------GA-G--TG-G--C--A-----A--A--A--T-----A-----------A--T--T--GC-T--A-----G--AACAT-G--C--------A--A--CC-C--------A-----GA-T--A--C--------T-----G-----C-----T---------T- 2695
SMM.US.M952 --------G--G-----C---------T----------T-----A--------------T--T--G-----C------A----AT-------T-----A--A-----C-----------TC--A----A------------------G--------------------T- 2691
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ---------A-------C--------AT-A-----A--G-----------------T--T--T--G--T---------A----AT-------T-----A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT- 3428
SMM.US.x.F236_H4 ---------A-------C--------AT-A-----A--G-----------------T--T--T--G--T---------A----AT-------T-----A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT- 3425
SMM.US.x.H9 ---------A-------C--------AT-A-----A--G-----A--A--------T--T--T--RC-T---R-----A----AT-------T--T--A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT- 2911
SMM.US.x.PBJ14_15 ---------A-------C--------AT-A-----A--G-----A--A--------T--T--T--GC-T---------A----CT----------T--A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT- 3205
SMM.US.x.PBJA ---------A-------C--------AT-A-----A--G-----A--A--------T--T--T--GC-T---------A----CT----------T--A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT- 3204
SMM.US.x.PBJ_143 ---------A-------C--------AT-A-----A--G-----A--A--------T--T--T--RC-T---R-----A----CT----------T--A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT- 2911
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---------A-------C--------AT-A-----A--G-----A--A--------T--T--T--GC-T---------A----CT----------T--A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT- 3397
SMM.US.x.PGM53 ---------A-------C--------AT-A-----A--G-----A-----------T--T--T--GC-T---------A----CT---G---T-----A--A------------------C-GA----A--C------------C----------------A-----TT- 3355
SMM.US.x.SME543 ---------A-------C--------AT-A-----A--G-----------------T--T--T--G--T---------A----AT-------T-----A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT- 3441
STM.US.89.STM_37_16 ---------A-------C--C-----------A--------------A--------A--T--T-----T--A------A--A-AT----G--A-------GA--C--C--------A--TC-GA----A--C--------T-----G-----C--------A-----T-- 3085
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MAC.US.x.239 GGAACATGACAGGGTAGTTTTACAGTCAAAGGAACTCTTGAATAGCATAGGGTTTTCTACCCCAGAAGAGAAATTCCAAAAAGATCCCCCATTTCAATGGATGGGGTACGAATTGTGGCCAACAAAATGGAAGTTGCAAAAGATAGAGTTGCCACAAAGAGAGACCTGGA 3608
Pol __L__E__H__D__R__V__V__L__Q__S__K__E__L__L__N__S__I__G__F__S__T__P__E__E__K__F__Q__K__D__P__P__F__Q__W__M__G__Y__E__L__W__P__T__K__W__K__L__Q__K__I__E__L__P__Q__R__E__T__
A.CI.88.UC2 A--G-------AA--G--CC-G---CT---A------C-A---G--C-------C-----------G-----G-----------C--T--G--------------C--T---C----------T--G------C----G--A---C-AC----C--G-A---A--A---- 3691
A.DE.x.BEN A--G-------AA--G--CC-G---CT---A-----TC-A---G--C-------------T-----T-----G-----------C--T-----------------C-GT---C-A--------T---------C----G--AC--C-AC----C--G-A---C-TA---- 3691
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG A--G--------AACG--CC-G----T---A-----T--A---G--C----A--C--C--------T-----G-----------C-------ACA----------C--T---C-A--------C---------C-------A---C-A-----C----A---AGTA---- 3659
A.GH.x.GH1 A--G-------AA-----CC-G---CT---A-----TC-----G--C-------C-----------T-----G-----------C--T--GC-------------C--T---C-A--------T---------C----G--AT--C-AC----C--G-A---A-TA---- 3135
A.GM.87.D194 A--G-------AA-----CC-G--ACT---A-----TC-----G--C-------C-----------T-----G--------G--C--T--G--------------C--T--------------T--------AC----G--A---C-A--A--T--G-A---A-TA---- 3135
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----------AA-----CC-----CT---------TC-A---G--C-G--A-----C--------C--A--G--------G--C--T----AC-----------C--T---C----------C--------A--------A---C-A-----C----AG--AGTA---- 3132
A.GM.x.MCN13 A----------A---G--CC-G---CT---------TC-A----A-C----A--------------T-----G--------G--C--T----AC--C--------C--T---C----------T--G------C----G------C-------C----A---TGTA---- 3136
A.GM.x.MCR35 A----------A---G--CC-G---CT---------TC-A----A-C----A--------------T-----G--------G--C--T----AC--C--------C--T---C----------T--G------C----G------C-------C----A---TGTA---- 3136
A.GW.86.FG_clone_NIHZ A----------AA--G--CC-G---CT---A-----TC-A---G-AC----A-----C--------T-----------G-----C--T----A--GC--------C--T-----A--------T-----------------A---C--C----C----A---AGTA---- 3129
A.GW.87.CAM2CG A----------AA--G---C-G---CT---------TC-A----A-C----A--C-----------T-----G-----------C--T----AC-GC--------C--T---C----------T--------------G--A---C-A-----C----AG---GTG---- 3700
A.GW.x.MDS A-----------A-----CC-G---CT----------C-A------C-G-----C-----------T--A--G-----------C--T----AC-GC--------C--T---C----------T---------C----G--A---C-------C----A---AGTA---- 3135
A.IN.07.NNVA A----------AA-----CC-----CT---------TC-A---G--C-------------------T-----G--------------T----ACT-C--------C--T-----A--------T--------------G--A---C-------C--G-AG---GTA---- 3685
A.IN.95.CRIK_147 A-----------A-----CC-----CT---------TC-A---G--C-------------------T-----G--------------T----AC-----------T--T---C-A--------T--------------G--A---C-------C----AG---GTA---- 3436
A.PT.x.ALI A----------A---G--CC-G----T----------C-A---G--C----A-----C--------T-----G-----------C--T----ACA----------C--T-G-C----------T---------C-------A---C-A-----C--G-A---AGTA---- 3684
A.SN.85.ROD A--------T--------CC-G---CTC--------TC-A---G--C----A--------------T-----G-----------C--T----AC--C--------C--T---C-A--------T--------------G--A---C-------C----A---A-TA---- 3137
B.CI.88.UC1 ---G--------------G-CC--ACT---A--G--A--A---GA---G--A--C--------------A--G-----------C--T--G--CA----------T--T--GC-C-------A--GG-----AC-------A---C-AC-----G---AG--AGTT---- 3672
B.CI.x.20_56 A--G--------------A-CT--ACT---AC----A--A---GA---G--A--C-----------------G-----------C--------CA-------------T--GC-C-------A---G-----AC-------A---C--C-A---G---A---AGT----- 3667
B.CI.x.EHO ---G--------------G-CT--ACT---A--G--A--A----A---G--A--C-----T--------A--G-----------C--T-----CA-------------T--GC-C-------AG--------AC-------A---C--C-A---G---A----GTT---- 3662
B.GH.86.D205_ALT ---G--C-----------G-CC--ACT---A--GT-A--A---GA---G--A--C--------------A--G-----------C--T--G--CA----------T--T--GC-C-------A---G-----AC-------A---C-AC-----G---A---AGTT---- 3664
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 A-----------------GC-T--ACTG--A--G--A--A---GA------A--C--------------A--G--------G--C--------CA-------------T--GC-C-------A---G-----AC-------A---C--C-----G-------A-GA---- 2814
G.CI.92.Abt96 A--------TCAA--------G---CT------------A----AA-CR-----C--------T--T--A--G-----------C--T----A------------A--T-----R-------A---G-----AC-A--------TA-CC----MG---A------T---- 3018
AB.CM.03.03CM_510_03 ---G--------------G-CC--ACT---A--G--A--A----A---G--A--C--------------A--R-----R--R--C--T--G--C-G---------T--T--GC-Y-------A---G-----AC-------A---C-AC-----G---AG--AGTT---- 2803
H2_01_AB.CI.90.7312A A--------T-A------G-CT--ACT---A--G--AC-A---GA---G--A-----C-----------A-----------G--C--T-----C--G--------T--T--GC-C-------AG--G------C-------A---C-AA-A---G----G---GTT---- 3673
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 A--G-----T--A-----A-CT--ACT---A--GT-AC-A---GA---G--A-----C-----------A--G--------G--C--------C--G--------T--T--GC-C-------A---G-----AC-------A---C-AA-A---G----G---GTT---- 3670
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 A--G-----T--A-----A-CT--ACT---A--GT-GC-A----A---G--A-----C--------------G--------G--C--------C--G--------T--T--GC-C-------A---G-----AC----G--A---C-AA-A---G--------GT----- 3674
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 A--G-----T--A-----A-CT--AYT---A--GT-AC-R---GA---G--A-----C-----------A--G--------G--C--------C--R--------M--T--GC-C-------A---G-----AC-------A---C-AA-A---G----R---GTT---- 3672
U.FR.96.12034 A--G-----TCA-T------C----CTC-----G--AC------AG-C---A---AGC--------C--A-----T--G-----C--A---CACA----------C--T---C-A-----T-A---G-----A-----G--A--T---C-C---G-------TGTT---- 3173
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3608
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3608
MAC.US.x.1937 --------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R------ 2714
MAC.US.x.2065 --------------------------T-----------------------------Y----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2714
MAC.US.x.251_1A11 --------------------------T------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3607
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------T------------------------------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------- 3609
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------CT------------A--------------C-----------------------------------------------------------------G------------------------------------------------- 3584
MAC.US.x.80035 --------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2714
MAC.US.x.81035 --------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------------R--------------------------------Y----- 2715
MAC.US.x.85013 --------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2648
MAC.US.x.87082 --------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2685
MAC.US.x.92050 --------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2708
MAC.US.x.92077 --------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2715
MAC.US.x.93057 --------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2713
MAC.US.x.93062 --------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2700
MAC.US.x.95058 --------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2702
MAC.US.x.95086 --------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2571
MAC.US.x.95112 --------------------------Y----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2704
MAC.US.x.96016 --------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2715
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2707
MAC.US.x.96072 --------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2719
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2717
MAC.US.x.96093 --------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2715
MAC.US.x.96114 --------------------------Y----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2710
MAC.US.x.96123 --------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2604
MAC.US.x.96135 --------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2700
MAC.US.x.97009 --------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2583
MAC.US.x.97074 ------------------------R-Y----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2583
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------T---A--------A-----------------AT-------------------------------------------------------------G------------------------------------------------- 3094
MAC.US.x.SMM142_patent --------------------------T---A--------A-----------------AT-------------------------------------------------------------G------------------------------------------------- 3094
MAC.US.x.r80025 --------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2571
MAC.US.x.r90131 --------------------------Y-----------------------------Y----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2714
MNE.US.82.MNE_8 --------------------------T------------A--------------------------------G-----------------------------------T-------------------------------------------------A----------- 3076
MNE.US.x.MNE027 --------------------------T------------A--------------------------------G-----------------------------------T-----A-------------------------------------------A----------- 3076
SMM.-.pE660.CG7G A--G----------------------T---------TC-A--CG-------A--C--C--------------G-----G--------------C--G--------A--T--------------C--------AC----G--A---------------------------- 3597
SMM.CI.SIVsmCI2 ---G------CAAC-G--GGC----CTC-----GT-G--A---G-AT-G--A--CAGC--A-----T--C-----T--G-----C--A--CCA-A----------C--------A-------AG--G-----A--A--G--A--CA-A------G----G--C-GA---- 2728
SMM.LR.SIVsmLIB1 A--G-------A------C-------T---A-----T--A---G--T----A--C--A--T--------A--G--T--G-----C-------A----------A----TA-G--A-------------A---A-----G--A----------------A---A-GA---- 2687
SMM.SL.92.SL92B A--G-------AAA-G--AAC-----T--GA--CA-GC-C--C-ATC-G-----CAG------------C--G--T-----GA----A-----A--G--------A--TTTG--A-AC--C-AG--G-----A--A--G--A-----AC-C--TG---AG---CGA---- 3039
SMM.SL.SIVsmSL92A A--------T-A------AAC----CT---A---T-G--A---GATT-G-----C--C-----C-----A-----T-----------G--T--C-----------A--T---C-A-AT--T-A----------------------ACCC-----G---A---AGT----- 2689
SMM.US.CFU212 A-----------A-----GC-G----T---A--------A--CG-A--G--C--C-----T--G--T-----G-----G-----C--T----A---------------T---C-------------------A--------A-----A-----T--G-A---C-AT---- 2854
SMM.US.D215 A--G-----T-A------C-----A-TG--A--G-----A---G-------A--C-----------T--------T--G-----C--T----AC--T--------A--T--G--------------------A--------A--------A-----G--G---------- 2862
SMM.US.FTq ---------------G--CC-G----T---A-----A------G--C-------C--C--------T--------T--G-----C--T----A---T--------A--T--G--A-----T------------C--------------C-A-----------A-G----- 2890
SMM.US.G078 A----------AA--G--CC-G--ACT---------TC-A---G-GC----A--C-----------T-----G-----G-----C-------A---G-----------T--GC-------C--C---------C-A--G--A-----A----------A---A-AT---- 2868
SMM.US.G932 A--------------G--C--G--A-T---------T--A-----------A-----C-----------A--G-----G--G--------------G--------A--T--G--------------------------G--A----------------A---A-T----- 2857
SMM.US.M919 A--G----------------------T---------TC----C--T-----A--C--C--------------G-----G--------------C--G--------A--T--------------C--------AC-A--G--A------C-------------A------- 2862
SMM.US.M922 A------------------------CT------G--TC-A--C--T--G--A-----C--------------G-----G--------------C--G--------A--T--------------C--------A-----G--A--------------------A------- 2863
SMM.US.M923 A-----------------------A-T---------TC----C--T-----A-----C--------------G-----G--------------C--G--------A--T-----------C--C--------AC-------A-----------G--------A------- 2862
SMM.US.M926 A--G--------------GC-G----T---------TC-A--C----C---A--------T-----T-----G--------G-----------C--------------T------------G-----------C-------A------C---------A---A--T---- 2862
SMM.US.M934 A-----------------G------CT---------TC-A--C--------A-----C--T-----T-----G--T--------A--------CA-------------T------------------------C-------A-----A----------A---A------- 2860
SMM.US.M935 A--G----------------------T------G--TC-A--C--T-----A-----C--------------G-----G--------------C--G--------A--T--------------C--------A-----G--A--------------------A------- 2863
SMM.US.M940 A--G-----T-AA-----CC-G--ACT---------TC----CG-GC----A--------------T-----G-----G-----C-------A---G-----------T--GC-------C--C--G------C-A--G--------AC---------A---A-AT---- 2868
SMM.US.M946 A--G--------------G------CT---------TC-A--C-A---G--A--------T-----T-----G-----------A--------CA-------------T------------------------C-------A-----A----------A----------- 2861
SMM.US.M947 A-----------------G-------T--G------TC-A--C--T--G--A-----C--------------G-----G-----C--------C-----------A--T--------------C--------AC-------A--------------------A--A---- 2862
SMM.US.M949 A--------T-AA--G--C-----A-T------G--TC-A---G-GC-G--A--------------T-----G-----G-----C-------A---C-----------T---C-------C--C--G----G-C-A-----A-----AC-T-------A---A-G----- 2856
SMM.US.M950 A--G--------------G------CT---------TC-A--------G--A--------T-----T-----G--T-----------------CA-------------T--G---------------------C-------A-----A----------A----------- 2861
SMM.US.M951 A--------T-AA--G--CC----A-T---------TC-A---G-GC----A--------------T-----G-----G-------------A--GG-----------T--GC-------C--C--G----G-C-A--G--A-----A----------A---A-G----- 2865
SMM.US.M952 A-----------------G------CT---------TC-A--C----C---A--------T-----T-----G--T--------C--------CA-------------T--------------------------------A-----A--------------A------- 2861
SMM.US.SIVsmE660-FL10 A--G----------------------T---------TC----CG-------A--C-----------G-----G-----G--------------C--G--------A--T--------------C--------AC----G--A---------------------------- 3598
SMM.US.x.F236_H4 A--G----------------------T---------TC----CG-------A--C-----------------G-----G--------------C--G--------A--T--------------C--------AC----G--A---------------------------- 3595
SMM.US.x.H9 A-----------------------A-T---------TC----C--T-----A-----C--------------G--------------------C--G--------A--T-----------C--C--------AC-------A-----------G--------A------- 3081
SMM.US.x.PBJ14_15 A-------------------------T---------TC----C--T-----A-----C-G------------G-----G--------------C--G--------A--T-----------C--C--------AC-------A--------------------A------- 3375
SMM.US.x.PBJA A-------------------------TG--------TC----C--T-----A-----C--------------G-----G--------------C--G--------A--T-----------C--C--------AC-------A--------------------A------- 3374
SMM.US.x.PBJ_143 A-------------------------T---------TC----C--T-----A-----C--------------G-----G--------------C--G--------A--T-----------C--C--------AC-------A--------------------A------- 3081
SMM.US.x.PBJ_6P6 A-------------------------T---------TC----C--T-----A-----C--------------G-----G--------------C--G--------A--T-----------C--C--------AC-------A--------------------A------- 3567
SMM.US.x.PGM53 A--G----------------------T---------TC----C--------A-----C--------------G-----G--------------C--G--------A--T--------------C--------AC----G--A--------------------A------- 3525
SMM.US.x.SME543 A--G----------------------T---------TC----CG-------A--C--C--------------G-----G--------------C--G--------A--T--------------C--------AC----G--A---------------------------- 3611
STM.US.89.STM_37_16 A--G----------------------TG---------C-A----ATT----A-----C-----T-----------T--G--G-----T-----------------A--T--G--A-----------G-----AC-------A-----A--A--T--G-----CGTT---- 3255
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MAC.US.x.239 CAGTGAATGATATACAGAAGTTAGTAGGAGTATTAAATTGGGCAGCTCAAATTTATCCAGGTATAAAAACCAAACATCTCTGTAGGTTAATTAGAGGAAAAATGACTCTAACAGAGGAAGTTCAGTGGACTGAGATGGCAGAAGCAGAATATGAGGAAAATAAAATAATT 3778
Pol W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__V__L__N__W__A__A__Q__I__Y__P__G__I__K__T__K__H__L__C__R__L__I__R__G__K__M__T__L__T__E__E__V__Q__W__T__E__M__A__E__A__E__Y__E__E__N__K__I_
A.CI.88.UC2 ----C-----C--C--A--AC----G---A-C-----------G--A-----C--------A--------------CT-G--C-----------------------A--C-----A-----G--------A---T-A-----------GCTA--A--G--C-G---T--C 3861
A.DE.x.BEN ----C-----C--C--A---C----G-----C-----------G--A-----C---T----A--------------CT-A-----AC-------------------A--C-----A-----G--------A--AC-A-----------GCTA--A-----C-----T--C 3861
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----C-----C--C--A---C-------T--CC-------------A-----C--C-----G-----G--------CT-A------C-------------------A--C--G--A-----A--------A--AC-A-----G------CTA--A--G--C-----T--C 3829
A.GH.x.GH1 ----C--C--C--C------C-G--G-----C-----------G--A-----C--------A---------------T-G------C----C-A------------A--C-----A-----G--------A---T-A-----------GCTA--A-----C-----T--C 3305
A.GM.87.D194 ----C-----C--C--A--AC----------T--G--C-----G--G--G--C--------G-----------G---T-A----AA--G-----------------A--C-----------A--------A---T-A-----G------CTA--A-----C-----T--C 3305
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----T-----C--C-----AC----G--T--CC----C-----G--A-----C--C-----A-----G--------CT-A----A-C-------------G-----A-CC--G--A-----A--------A--AT-A-----------GCTG--------C-----T--C 3302
A.GM.x.MCN13 ----A-----C--C--A--------G--T--C-----C--------A-----C--C-----G----------G---CT-A----A-C-------------------A--C-----A-----A--------A--AC-A-----G--G--G-TA--A--G--C--G--T--C 3306
A.GM.x.MCR35 ----A-----C--C--A--------G--T--C-----C--------A-----C--C-----G----------G---CT-A----A-C-------------------A--C-----A-----A--------A--AC-A-----G--G--GCTA--A--G--C--G--T--C 3306
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ----C-----C--C--A---C----G--T--CC-------------A-----C--C-----G-----G--------C--A------C-------------------A--C-----A--G--A--------A--AT-A-----------GCTA--------C-G---T--C 3299
A.GW.87.CAM2CG ----C-----C--C--A---C-------T--CC-------------A-----C--C-----G-----G--------CT-G-----A--------------------A--C-----A--G--A--A-----A--AT-A------------CTA--A-----C-G---T--C 3870
A.GW.x.MDS ----C-----C--C--A--AC----G--T--CC-------------A-----C--C-----A-----G--A------T-A--------------G-----------A--C--G--A---A-A--------A---T----------G---CTA--A-----C-G-G-T--C 3305
A.IN.07.NNVA ----C-----C--C--A---C----G--C--CC----------G--A--------C-----A--------A-----CT-A-----------C--G------T----A--C-----A-----G--------A---T-A--------G--GCTA--A-----C-G---C--A 3855
A.IN.95.CRIK_147 ----C-----C--C--A---C-G--G--T--CC-------------A-----C--C---A-G-----G--A--G--CT-A-----------C--G------T----A--C-----A-----A--A-----A---T-A--------G--GCTA--A-----C-G---C--C 3606
A.PT.x.ALI ----C-----C--C--A--ACAT--G--T--CC-------------A-----C--C-----A-----G--------CT-A-----AC-------------------A--C-----A-G---G--------A--AC-A------------CTA-----G--C-G---T--C 3854
A.SN.85.ROD ----C-----C--C------C----G--T--CC-------------A---C-C--C-----G-----G--------CT-A-----------C--------------A--C-----A-----A--------A--AT-A-----------GCTA--A-----C-G---T--C 3307
B.CI.88.UC1 ----------C--T--A--AC----G-----------C------------C-C-T---T--A--T--G--A-GG--CA-A----AAC-------G-----G-----C--------A-----A--A-----A--AT-A-----G-----G-TAC----G--C-----C--- 3842
B.CI.x.20_56 ----A-----C--C-----A-----G------C----C------T----GC---T------A--T--G--A-GGA-CA-A--C-AA-----C--------G-----C--------A-----A--------A--AC-------G------CT-C-------------C--C 3837
B.CI.x.EHO ----A-----C--T-----------G------------------------C---TC--G--G--T--G----GG---A-A----AAC----A--G-----G-----C--------A--G--A--A--------AT-------G-------TCC-------C-----C--C 3832
B.GH.86.D205_ALT ---------CA--T--A--AC-G--------------C------------C-C-T---T--A--T--G--A-GG--CA-A--C-AAC-------G-----G-----C--------A-----A--------A--AC-A-----------GCTAC----G--------C--C 3834
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ----A--------T-----AC----G------C----C------------C-C-T---T--G--T-----A-GG---A-A--C--AC----C--G-----------CT-G-----A-----A--------A--AT-A-----G-------T-C-------C-----T--C 2984
G.CI.92.Abt96 ----A--------T--A--AC-------G---C-G--Y-----------GC-A--------A--C-----A---A-C--G--Y-AA-----------T--R-----CT-G--G--A-----A--------A--AT---------------TGC-A-----C--G--T--C 3188
AB.CM.03.03CM_510_03 ----------C--T--A--AC-G--------------C------------C-C-T---T--A--C--R--A-GG--CA-G--C-RAC-------G-----G-----C--------A---R-A--------A--AT-A-----G-----G-TAC----G--Y-----C--C 2973
H2_01_AB.CI.90.7312A ----A-----C--T-----AC----G-----------C------------C---TC--C--A--C-----A-GG--CA-A--C--AC-G--C-AG-----G-----C--G--------G--G--------A--AC-A-----G-----GATGC-------------C--C 3843
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ----A-----C--T-----AC----G------C----C------------C---TC--C--A--C-----A--G--CA-A--C--AC-G--C--G-----G-----C--G-----A--G--G--------A--AC-A-----G-----GATGC-------------C--C 3840
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ----A-----C--T-----AC----G------C----C------------C---TC--T--A--C-----A--G--CA-A--C--AC-G--C--G-----G-----C--G-----A--G--G--------A--AC-A-----G-----GATGC-A-----------C--C 3844
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ----A-----C--T-----AC----G-----------C------------C---TC--C--A--C-----A--G--CA-A--C-RAC-G--C--G-----G-----C--G-----A--G--A--------A--AC-A-----G-----RATGC-------Y----YC--C 3842
U.FR.96.12034 ----A-----C--T------------------C-------------A---G----------A-----G--A--------T----AA-------AG--G--------A--C-----A--G--A--------A--A----------------T--CA--G-----G--T--- 3343
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3778
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3778
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2884
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2884
MAC.US.x.251_1A11 --------------------------------------------------------------------------------------C----------------------------------------------------------------------------------- 3777
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------T-------------------------------------------------------------- 3779
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------ 3754
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2884
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2885
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2818
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2855
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2878
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2885
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2883
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2870
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2872
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2741
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2874
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2885
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2877
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2889
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2887
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2885
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2880
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2774
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2870
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2753
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2753
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3264
MAC.US.x.SMM142_patent -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3264
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2741
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2884
MNE.US.82.MNE_8 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------- 3246
MNE.US.x.MNE027 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------- 3246
SMM.-.pE660.CG7G ----A-----C-----A--A-----------GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--AC----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G------ 3767
SMM.CI.SIVsmCI2 ----A-----C--T--A--A-----G--G--C-----C----T---A--GT-A-----T--A-----G--A--G---T-A--C-A-C-G--C-A---G--------A--C-----------G--------A--AT---------------TG-CA-----C-G---C--C 2898
SMM.LR.SIVsmLIB1 ----A-----C--T--A--A--G-----------------------A-GG-----------A-----------G-----T--C-AA-----------G----A----T----------G--C--A-----------------------------A--G-G------C--- 2857
SMM.SL.92.SL92B ----A-----C-----A--AC----G-----TC-------------A--G--A--------G--T-----A---A-C--G--C-AAA-G--C-----G-----------G-----A--------------A--AT-A-------------TG-CA--G----G---T--- 3209
SMM.SL.SIVsmSL92A ----A--------T------C----------T--G-----------A--------------A-----G--A--G-----G----AA-----A---------G----A--------A--G--A--A-----A---T-A-----G-----G-TA-CA--G--C--G--T--A 2859
SMM.US.CFU212 ----A-----C--T-----AC----------G--------------G---G-C--------A--C--------------T----AAC-G--C-----------------G-----------C--A--------AT-------------G-----------C--G--C--- 3024
SMM.US.D215 ----A-----C--C-----AC-------------G-----------G--------------A-----G--T--------G----AA--------G------G---G---------A-----G-----------------------T--G-----A-----C-G---T--- 3032
SMM.US.FTq ----A-----C--T------------------C-------------A--------------G-----G--A-----C-----C-A-C-------------G---G-AT-G-----A-----C--A-----A--A--------G-----G-T-----------G---C--- 3060
SMM.US.G078 ----A-----C--T-----A--G-----G-----G-----------G--G-----C-----G--------A--G-----T-----AC-G-----------------AT-------A--------A-----A--------T--G-----------A--------G--T--C 3038
SMM.US.G932 ----A-----C--------A--------------G--------C--A--G--------T--A-----G--T-------------AA--------G-----------A--G--------G--C--------C--A--------------G-----A--------------C 3027
SMM.US.M919 ----A-----C-----A--A------------C-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C-----------------------A--G-----------------------------------A-----C--G------ 3032
SMM.US.M922 ----A-----C-----A--A------------C-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C--G------------T-------A--G-----------------------G-----G-----A-----C--G------ 3033
SMM.US.M923 ----A-----------A--A-----------GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A---------------------T-------A-----C--------------------G-----------A-----C--G------ 3032
SMM.US.M926 ----A-----C---------------------C-------------A--------------------------G--C--------AC-G--C--G-----G-----------------G--C---------------------TT---------A--------------- 3032
SMM.US.M934 ----A-----C---------C-----------C-------------A--------------A-----------G-----T--C--AC-G--C--G---------G--T-------A--G--C---------------------TT---------A--------------- 3030
SMM.US.M935 ----A-----C-----A--A------------C-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C---------------T-------A--G-----------------------G-----G-----A-----C--G------ 3033
SMM.US.M940 ----A-----C--T-----A--G-----G-----G-----------G--------C-----G--------A--G-----T--C--AC-------------------AT-------A--------A-----A--------T--G-----------A--G-----G--T--C 3038
SMM.US.M946 ----A-----C---------C-----------C-------------A-----------------------A--G-----T--C--AC-G--C--G------------T----------G--C---------------------TT---------A--------------- 3031
SMM.US.M947 ----A-----------A--A-----------GC-------------A--------------G-----G--T--------T--C--AC----C---------------T---------GG-----------------------G-----------A-----C--G------ 3032
SMM.US.M949 ----A-----C--T--A--A--G-----G-----------------G--G-----C--T--A--------A--G-----T----AA--G--A--------------AT----------------------A--------T--G-----------A--------G--T--C 3026
SMM.US.M950 ----------C---------C-----------C-------------A-----------------------T--G-----T--C-AAC-G--C--G------------T-------A--G--C---------------------TT---------A--------------- 3031
SMM.US.M951 ----A--------T-----AC-G-----G-----G-----------G--G-----C-----A--------A--G-----T----A-C-------------------AT-------A--------A-----G--------T--G-----------A--------G--T--C 3035
SMM.US.M952 ----------C---------------------C-------------A---G----------------------G-----T--C-AAC----C--G------------T-------A--G--C---------------------TT---------A--------------- 3031
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ----A-----C-----A--A-----------GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--AC----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G------ 3768
SMM.US.x.F236_H4 ----A-----C-----A--A-----------GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--AC----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G------ 3765
SMM.US.x.H9 ----A---A-------A--A-----------GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G------ 3251
SMM.US.x.PBJ14_15 ----A-----------A--A-----------GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C---------------T-------A--G--------------------G--G-----------A-----C--G------ 3545
SMM.US.x.PBJA ----A-----------A--A-----------GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G------ 3544
SMM.US.x.PBJ_143 ----A-----------A--A-----------GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G------ 3251
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----A-----------A--A-----------GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G------ 3737
SMM.US.x.PGM53 ----A-----C-----A--A------------C-------------A--------------A-----G--T--------T--C-AA-----C---------------T-------A--G-----------------------------------A-----C--G------ 3695
SMM.US.x.SME543 ----A-----C-----A--A-----------GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--AC----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G------ 3781
STM.US.89.STM_37_16 -------------C--A--AC-G-----G--C-----C--------A--------------A--T-----T--------G--C-AA-----C-----T--G---G-A--G--T-----G--A--------A--A--------G----------CA-----------T--- 3425
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MAC.US.x.239 CTCAGTCAGGAACAAGAAGGATGTTATTACCAAGAAGGCAAGCCATTAGAAGCCACGGTAATAAAGAGTCAGGACAATCAGTGGTCTTATAAAATTCACCAAGAAGACAAAATA...CTGAAAGTAGGAAAATTTGCAAAGATAAAGAATACACATACCAATGGAGTGAG 3945
Pol _I__L__S__Q__E__Q__E__G__C__Y__Y__Q__E__G__K__P__L__E__A__T__V__I__K__S__Q__D__N__Q__W__S__Y__K__I__H__Q__E__D__K__.__I__L__K__V__G__K__F__A__K__I__K__N__T__H__T__N__G__V
A.CI.88.UC2 --AGAC--------G------CAC-------------AG--AGA---G--G--A---A-CCA---A-----A--------A---A-A--------A-----G-----G-----C...--A-------------A------A-----A--C--C-----------G--C-- 4028
A.DE.x.BEN T-G--C----------------A--------------AA--AGA------G--A--AA-CCA---A--C--A-GAC----A---A-A--C-----A-----G-----G-----C...--A-----------G-A------------A-----C-----------G--C-- 4028
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG T-G--C--------G--G-----C-------------AA---GA---------A--A--CCA----GA---A------------A-A--------A-------G---G-----C...--A-------------A------------A-----C-----------G--C-- 3996
A.GH.x.GH1 T-A--C----------------AC-------------AA--AGA------G--A--AA-CCA---A-A---A------------A-A--C-----A-----G-----G-----C...--A--------G----A------------A-----C-----------G--C-- 3472
A.GM.87.D194 T-A--------------G----CC--C--T--G----AAG-AGA-C-------A--A--C--C--A--C--A------------G-A--C-----A-----G-G---G-GGG-T...--A-----------G-A---G--------A-----T-----------G--C-- 3472
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 T-A--C--------G--G---CAC-----------G-AA--AGAG--------A--A--TCA----GA---A------------A-A------G-A-----G-G---A-----T...--A-------------A------------A-----C--------C--G--C-- 3469
A.GM.x.MCN13 T-A--C-----G-----G---CAC-------------AA--AGAG--------A--A--CCA----GA---A------------A-A------G-A-----G-G---G-----T...--A--------G----A------------A-----C-----------G--C-- 3473
A.GM.x.MCR35 T-A--C-----G-----G---CAC-------------AA--AGGG--------A--A--CCA----GA---A------------A-A------G-A-----G-G---G-----T...--A--------G----A------------A-----C-----------G--C-- 3473
A.GW.86.FG_clone_NIHZ T-A--C---A-----------CAC--------G----AA--AAAG--------A--A--CCAG--AGA---A------------A-A-----GG-A-----G-GG--G-----T..CTCA--G--G-------A------------A-----C--------C--.--C-- 3466
A.GW.87.CAM2CG T-A--C--A--------G---CAC--C-----G----AA---GAG--------A--A--TCA----GA---A------------A-A-----G--A-----G-----A-----T...--A-------------A------A-----AC----C--------------C-A 4037
A.GW.x.MDS T-G--C-----------G---CAC-----------G-AA--AGA---------A--A--CCA----GA---A------------A-A------G-A-----G-G---A----CT...--A-------------A-------G----A--C--C--------C-----C-- 3472
A.IN.07.NNVA T-A--C-----------G---CAC------A----G-AA--AGA-C----G--A--A--CCA---AGAC--A------------A-G--C--GG-A--T--G-G---A-----C...--A-------------A-------G----A---G-C--------C--G--C-- 4022
A.IN.95.CRIK_147 T-A--C-----------G---CAC-----------G-AA---GAGC----------A--CCA---AGAC--A------------A-A------G-A-----G-G---A-----C...--A-------------A-------G-G--A---G-C-----------G--C-- 3773
A.PT.x.ALI T-A--------------G--GCAC-------------AA---GAG--------A--A--CCA---AGA---A--------A---A-A--------A-----G-G---A-----T...--A-----G-A---G-A------A--G--A-----C--------C--G--C-- 4021
A.SN.85.ROD --A--C-----------G---CAC-------------AA--AGAGC-------A--A--CCA----GA---A--G---------A-A--------A-----G-----A-----T...--A-------------A-------G-G--A--C--C------------A-C-- 3474
B.CI.88.UC1 T-AGAA----------------CC--C---A-G-----GGTA---C-------A--A---CAG--A-AC-TA-CA---------A-A--C--------T--G-G-A-T-G---T...T-A-------------A-------G-T--A--C--C--C-----C--G--A-- 4009
B.CI.x.20_56 --AGAG--------G--G----CC--C---A-------AGTA--TC----G--A--A--GCAG--A-A--TA-CA--C------A-A--C--------T--G-GGA-T-GG-CC...----------------A-------G-T--A--C--C----------------- 4004
B.CI.x.EHO --AGAA--A--G--G-------CC------A-------GGTA--T--------A--A--GCAG--A-A--TA-CA---------A-A--C--G-----T--G-G---T-----C...--A-------------A-------G-T--A--C--T--C-----------A-- 3999
B.GH.86.D205_ALT T-AGAA----------------CC--C---A-G---A-GGTA--GC-------A--A---CAG--A-AC-TA-CA---------A-A--C--------T--G-G-A-T---G-C...--A-------------A-------G-T--A--C--G--C-----C--G--A-- 4001
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 T-AGAA--A-----G--G----CC--C--TA----G--A-TA--TC-------A--A---CAG--A-AC-TA-CA---------A-A--C-----C--T--G-G-----G---C...--A-G-----------A-------G-T--A--C--C--C-----C-----A-- 3151
G.CI.92.Abt96 --ARAA-----R--G-----CGCC------A------RAG----T--R--------T---CAG--A-A-TTA------------A-A--C---G----T----G-A---G---C...--A--------T----A------------A-----C-----A--------A-- 3355
AB.CM.03.03CM_510_03 T-AGAA----------------CC--C---A-G-----GGTA-----------A--A---CAG--A-AC-TA-CA---------A-A--C--G-----T--G-G-A-Y-G---G...T-A-------------A-------G-T--A--C--C--C-----C--G--A-- 3140
H2_01_AB.CI.90.7312A --AG-A--------G-------C---C---A-------GGTA--TC-------A--A--GCAG--A-ACTTA-CA--C------A-A--C--------T--G-G-A-T---G-C...--A-------------A-------G-T--A--C--C--C-----------A-- 4010
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --GGAA--------G--R----CC--C---A-------RGTA--TC-------A--A--GCAG--A-AYTTA-CA--C------A-A--C--------T--G-G---T---G-C...--A-------------A-------G-C--A--C--C--C-----------A-- 4007
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --GGAA--------G--G----CC------A-------AGTA--TC-------A--A--GCAG--A-ACTTA-CA--C------A-A--C--------T--G-G---T--GG-C...--A-------------A-------G-C--A-GC--C--C-------------- 4011
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --GGAA--------G--R----CC--C---A-------RGTA--TC-------A--A--GCAG--A-ACTTA-CA--C------A-A--C--------T--G-GR--T---G-C...--A-------------A-------G-C--A--C--C--Y-----------A-- 4009
U.FR.96.12034 T-G--------------G--GGC-------AGG----AAG-AAATC-------A--A--GC-T--A-A---A--T-----A---A-C--C--G--C--T--G-GT----GG-C-...T-A-----------------C---G----------T-----A--------TC- 3510
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3945
MAC.US.x.17EFR ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3945
MAC.US.x.1937 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3051
MAC.US.x.2065 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3051
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------A----------------------------------------------...--------------------------------------------------T-- 3944
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------------G------------------------------------------------------------------------------...--------------G-----------------------------------T-- 3946
MAC.US.x.251_BK28 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------T-- 3921
MAC.US.x.80035 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3051
MAC.US.x.81035 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3052
MAC.US.x.85013 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 2985
MAC.US.x.87082 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3022
MAC.US.x.92050 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3045
MAC.US.x.92077 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3052
MAC.US.x.93057 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3050
MAC.US.x.93062 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3037
MAC.US.x.95058 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3039
MAC.US.x.95086 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 2908
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3041
MAC.US.x.96016 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3052
MAC.US.x.96020 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3044
MAC.US.x.96072 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3056
MAC.US.x.96081 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3054
MAC.US.x.96093 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3052
MAC.US.x.96114 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3047
MAC.US.x.96123 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 2941
MAC.US.x.96135 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3037
MAC.US.x.97009 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 2920
MAC.US.x.97074 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 2920
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------------------------------------A----------------------G------------------------------------------------------...--------------------------------------------------T-- 3431
MAC.US.x.SMM142_patent ------------------------------------A----------------------G------------------------------------------------------...--------------------------------------------------T-- 3431
MAC.US.x.r80025 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 2908
MAC.US.x.r90131 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------- 3051
MNE.US.82.MNE_8 --------------------------------------------------G----------------A------------------------G---------------------...--A--------------------------A--------------------T-- 3413
MNE.US.x.MNE027 --------------------------------------------------G----------------A------------------------G---------------------...-----------------------------A--------------------T-- 3413
SMM.-.pE660.CG7G --------A-----------------C--------G--A--A---A----G--A--A-----------------T-----A-----A------------------------G--...-----------T------------G-T--A-----------A--------C-- 3934
SMM.CI.SIVsmCI2 --GGAG--A--G--G------GCC-T----AGG----AAG-AAAT--------A--A--GCA-----A---A--T-----A---A-A--C--G--A--T----GTAGT-GGG--...--A-----------G-----C--------------C--------------TC- 3065
SMM.LR.SIVsmLIB1 --T--------G--G-----C--C-------------AT-----T--------A--A--GG----A-A---A----GC--A-----------G--C--T--G-----T-----T...--A-G------C--------T--AG-G--A--C-----------------A-- 3024
SMM.SL.92.SL92B --A-A---A--G--G------A-A------AG-----ATG-A--GC-------A-----TC------A---A------------AG------G-----T----GT----GG--T...--C--G-----G--G--------A-----A-----------A------A-A-- 3376
SMM.SL.SIVsmSL92A --------A-----G-----C-C------T--G--G--AG-------------A--T-C--------A---A--A--C--A-----A--C--G--A-------G---A--G--T...T-A--------T----A---------C--A-----T--C--A--------C-- 3026
SMM.US.CFU212 --------------------------C--------G--A-----T-----G--A------G-G--A-A------T--------------C-----C-----G-----T---G--...T----------C--------C--A-----------------A--------T-- 3191
SMM.US.D215 T-A-----A-----------G--------T--G----A-----A---------A--T---G-G----A------------------------G--C--T--G----GA--G-CC...T-A--G-----------------A-----A--C-----------------T-- 3199
SMM.US.FTq --T-A---A-----------G-----C--------G-AT-----C--------A--CA--G-G--A--C--A--T-----------------G--C--T------A-T------...-----------T----A------A-----------------A--------C-- 3227
SMM.US.G078 --------------G-----G--C-------------AT--A--CC-------A--CA--G-G--------------C--A-----------------T----G---A--GG--...--A--------C----A---------------------C--A--------C-- 3205
SMM.US.G932 --------------G-----------------G-----------------------------G--A-A---------------------C------------------------...T-A-----------G------G-A--------C--T--------------C-- 3194
SMM.US.M919 --------A-----G-----------C--------G--A------C-------A--A--------A--------T-----A-----A-----------------------G---...T----------C-----C--------C--A--------C--A--------C-- 3199
SMM.US.M922 --------A--------G--------C-----------G------C----G--A--A--------A--------T-----A-----A-----------------------G---...--------G--C-----C--------T--A-----------A--C-----C-- 3200
SMM.US.M923 --------A--------G-----C--C--T--G--G--A--A---C----G--A--A-----------------T-----A-----A---------------------------...-----------T--------------T--A-----------A--------C-- 3199
SMM.US.M926 --------A--G--G--------------------------A-----G-------------------A------T-----------------G--C---------------G-C...T-A-----------------G--A-----A--C--------A--------T-- 3199
SMM.US.M934 --------A--G--G--------C-----------------A-----G-------------------A------T-----A-----------G--C-----------------C...T-A--------------------------A--C--------A--------T-- 3197
SMM.US.M935 --------A-----------------C-----------A------C----G--A--A-----------------T-----A-----A-----------------------G---...-----------C-----C--------T--A-----------A--C-----C-- 3200
SMM.US.M940 --------------G-----G----------------AT--A--CC----G--A--TA----G-----------------A-----------G-----T----G---A-GGG--...--A--G-----C----A------------A--C-----C--A--------C-- 3205
SMM.US.M946 --------A--G--G--------C-----------------A-----G-------------------A------T-----A-----------G--C-----------------C...T-A--------------------------A--C--------A--------T-- 3198
SMM.US.M947 --------------------G--------T-----G--A------C-G--G--A--A-----------------T-----A-----A---------------------------...--A--G-----C--------------T--A-----------A--------C-- 3199
SMM.US.M949 --------------G-----G----------------AT--A--CC----G--A--CA--G-G--------------C--A-----------G-----T----G---A--G---...--A--G-----C----A---C--AG----A--------C--A--------C-- 3193
SMM.US.M950 --------A--G--G--------C-----------------A-----G-------------------A------T-----A-----------G--C-----------------C...T-A----------G---------------A--C--------A--------T-- 3198
SMM.US.M951 --------------G-----G--C----------C--AT--A--CC----G--A--CA--G-G-----------T-----A-----------------T----G---A--GG-G...--A--G-----C----A---C---G-G--A--------C--A--------C-- 3202
SMM.US.M952 --------A--G--G--------C-----------------A-------------------------A------------A-----------G--C-----------------C...T-A--------------------------A--C--------A--------T-- 3198
SMM.US.SIVsmE660-FL10 --------A--------G--------C--------G--A--A---A----G--A--A-----------------T-----A-----A------------------------G--...-----------T------------G-T--A-----------A--------C-- 3935
SMM.US.x.F236_H4 --------A-----------------C-----------A--A---A----G--A--A-----------------T-----A-----A------------------------G--...-----------T------------G-T--A-----------A--------C-- 3932
SMM.US.x.H9 -C------A----C---G--------C--T--G--G--A------C----G--AC-A-----------------T-----A-----A-----------------G---------...--A--------C--------------T--A-----------A--------C-- 3418
SMM.US.x.PBJ14_15 --------A-----------------C--T--G--G--A------C----G--A--T-----------------T-----A-----A---------------------------...-----------C--------------T--A-----------A--------C-- 3712
SMM.US.x.PBJA --------A-----------------C--T--G--G--A------C----G--A--A-----------------T-----A-----A---------------------------...-----------C--------------T--A-----------A--------C-- 3711
SMM.US.x.PBJ_143 -C------A----C---G--------C--T--G--G--A------C----G--AC-A-----------------T-----A-----A---------------------------...-----------C--------------T--A-----------A--------C-- 3418
SMM.US.x.PBJ_6P6 --------A-----------------C--T--G--G--A------C----G--A--A-----------------T-----A-----A---------------------------...-----------C--------------T--A-----------A--------C-- 3904
SMM.US.x.PGM53 --------A-----G--G--------C--------G--A-----------G--A--A-----------------T-----A-----A--------C--------------G---...-----------C--------------T--A-----------A--------C-- 3862
SMM.US.x.SME543 --------A-----------------C--------G--A--A---A----G--A--A-----------------T-----------A------------------------G--...--A-----G--C------------G-T--A-----------A--------C-- 3948
STM.US.89.STM_37_16 -----------G--G-----GCAA--C----G-----A------TC----G--A--A---G-G--AGA------------A-----C-----G--A------------------...T----------C--G--------A-----A--C--------A--------T-- 3592
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MAC.US.x.239 ACTATTAGCACATGTAATACAGAAAATAGGAAAGGAAGCAATAGTGATCTGGGGACAGGTCCCAAAATTCCACTTACCAGTTGAGAAGGATGTATGGGAACAGTGGTGGACAGACTATTGGCAGGTAACCTGGATACCGGAATGGGATTTTATCTCAACACCACCGCTAG 4115
Pol __R__L__L__A__H__V__I__Q__K__I__G__K__E__A__I__V__I__W__G__Q__V__P__K__F__H__L__P__V__E__K__D__V__W__E__Q__W__W__T__D__Y__W__Q__V__T__W__I__P__E__W__D__F__I__S__T__P__P__
A.CI.88.UC2 -T--C-------G---G-T---------------------C----C--T-------G-A-A--------T---C----G--G----GA--GACC-----G---------GATA----C--------G--A-----C--A--------C--CG-A--T--C-----A--G- 4198
A.DE.x.BEN -T--C-------G---G-T--------------A--G---C----C--T-------G-A-A--------T---C-G-----G----GA--GACC-----G---------GATA----C-----A--G--A-----C--A--G-----C---G-A--T--C-----A--G- 4198
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -T-G------------G-T--A-----------A------C----C--T-------GAA-A--------T---C-------A--A-GA--AACC-----G---------GATA----------A--G--A-----C--A--C-----C--CG-A--T--T-----A--G- 4166
A.GH.x.GH1 -T--C-------G---G-T--------------A------C----C----------G-A-A-----------------G--G----GA--GACC-----G---------GATA----C-----A--G--A-----C--A--G-----C--CG-A--T--C-----A---- 3642
A.GM.87.D194 ----C-------A---G-C--A------------------C-G--C--T-------GA--G--------T---C----G--A----GA--CACC-----G--A------GATA----C-----A-----A---G-C--A--G-----C--CG-A--T--C-----A--G- 3642
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 GT-G--G-----G---G-T--------------A------C----C--T-------GAA-A--------T---C-------A--A-GA--GACC---------------GATA----------A--G--A-----C--A--C-----C--CG-A--C--C------T-G- 3639
A.GM.x.MCN13 -T-G--------A---G-T--A--G--------A------C--A-C--T-------GAA-A--------T---C-------A--A-GA--GAC----------------GAT-----C--------G--A-----C--T--C-----C--CG-A--T--C--G-----G- 3643
A.GM.x.MCR35 -T-G--------A---G-T--A--G--------A------C----C--T-------GAA-A--------T---C-------A--A-GA--GACC---------------GAT-----C--------G--A-----C--T--C-----C--CG-A--T--C--G-----G- 3643
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -T-G--------G---G-T--A-----------A------C----C--T-------G-A-A--------T---C-------A----GA---ACC-----G---------GATA----C-----A-----A-----C--A--C-----C---G-A--T--C-----A--G- 3636
A.GW.87.CAM2CG -T----------G---G-T--A-----------A------C----C--T--A----GAA-A--T-----T---C-------A----GA--G--C-----G---------GATA----C--------G--A-----C--A--C-----C--CG-A--T--C-----A--G- 4207
A.GW.x.MDS -T-G--------G---G-T--------------A------C----C--T-------GAA-A--------T---C----G--A----GA--AA-C-----G---------GAT-----C--------G--A-----C--A--C-----C---G-A--T--C-----A--G- 3642
A.IN.07.NNVA -T--C-------G---G-T---------------------C----C--------G-GAA-A--------T---C-------A--A-GA--AACC---------------GAT--T--C--------G--A-----C--A--C-----C--CG-A--T--C-----A--G- 4192
A.IN.95.CRIK_147 -T-GC-------G---G-T-----G--------A------C----C----------GAA-A--------T---C-------A----GA--AACT-----G---------GAT-----C-----------A-----C--A--C-----C---G-A--C--C-----A--G- 3943
A.PT.x.ALI -T-G--------G---G-T--A-----------A------C-G--C--T-------GAA-A----G---T---C-------A--A-GA--AACC---------------GAT-----C-----A--G--A-----C--A--C-----C---G-A--T--C-----A--G- 4191
A.SN.85.ROD -T-G--------G---G-T--------------A------C----C--T-------GAA-A--------T---C-------A----GA--AA-C-----G---------GATA----C-----A--G--A-----C--A--C-----C--CG-G--T--C-----A--G- 3644
B.CI.88.UC1 ----C-G---------G-T--------------A-----CC----C---------G--A-A---GT------TC-G-----A--A-GA--GAC------C--------------T--C-----A-----T-----C--A------------G-------C-----AT--- 4179
B.CI.x.20_56 ----C-G--G-----GG-C--------------A------T----T---------G-AA-A----TG------C-G--G--A----GA--GACG-----T-----------------C-----------T-----C--A--------------T-----C-----AT--- 4174
B.CI.x.EHO ------G--T------G-C--A------------------T-G--C---------G--A-A----TG-----TC-------A--A-GA--GAC------T--------------T--C-----A-----------C--A------------G-------C-----AT--A 4169
B.GH.86.D205_ALT ----C-G---------G-T-----------C--A-----CC----C---------G--A-A---GTG-----TC-G-----A--A-GA--GAC------C--------------T--C-----A-----------C--A--G-----C---G----G--C-----AT--A 4171
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ----C-G-----------C---------------------T-G--C-C-------G-AA-A----TG------C-G-----A--A-GA--GAC------T--A-----------T--C-----A-----------C--A------------G-------------TT-GA 3321
G.CI.92.Abt96 -T----G--T-----GG-C--A--R---------------C----A--A------A-AT-A--CTTC--T--TC-G-----A--A-G---CACC--------A--------------------A-----T-----C--A--T-----C---G-G--T-----G-AT---- 3525
AB.CM.03.03CM_510_03 RA-RC-G---------G-T--------------A-----CC----C---------G--A-A----T------TC-G-----A--R-GA--AAC------C--------------T--Y-----A--G--------C--A--G-----C---G----G--C-----AT--A 3310
H2_01_AB.CI.90.7312A -A--C-----------G-C--A-----------A------T-G--T--T--------AA-A----TG------C-G-----A----GA--GAC------C--A-----------T--C-----A--G--T-----C--A--------C---G-------C-----AT-G- 4180
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -A--C-------------C--A-----------A------T-G--T--T--------AA-A----TG-----T--G-----A--A-GA--AAC------C--A-----------T--C-----A--R--T-----C--A--------C---G-------C-----AT-G- 4177
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -A--C-G-----------C--A-----------A------T-G--T--T--------AA-A----TG-----T--G-----A--A-GA--GAC------C--A-----------T--C-----A-----T-----C--A--------C---G-------C-----AT-G- 4181
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -A--C-------------C--A-----------A------T-R--T--T--------AA-A--R-TG-----T--G-----A--A-GA--AAC------C--A-----------T--C-----A--R--T-----C--A--------C---G----G--C-----A--G- 4179
U.FR.96.12034 C--GC----------GG-------G--------A-----C-----A--A------A-AA-T----TG-----TC-G-----A--A-GA--G--C--------A--------T--------------C------G-C-TA--C---------G-A--C--------C--G- 3680
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4115
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4115
MAC.US.x.1937 --------------------------------------------------------------------------------------G------------------------------------------------------R---------------------------- 3221
MAC.US.x.2065 --------------------------------------------------------------------------------------R----------------------------------------------------------------------------------- 3221
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------A-------------------A---- 4114
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------------------A--------------------------A---- 4116
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------------------------------------------------------------------G------------------------------------------------------G-----------------G-----A---- 4091
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3221
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3222
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3155
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3192
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3215
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3222
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3220
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3207
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3209
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3078
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3211
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3222
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3214
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3226
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3224
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3222
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3217
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3111
MAC.US.x.96135 --------------------------------------------------------------------------------------R----------------------------------------------------------------------------------- 3207
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3090
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3090
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------AT--- 3601
MAC.US.x.SMM142_patent ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------AT--- 3601
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3078
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3221
MNE.US.82.MNE_8 ---------------------------------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------A-------------------------A---- 3583
MNE.US.x.MNE027 ---------------------------------------------------------------------------------C--------------------------------------------------------A--------------------G--G--A---- 3583
SMM.-.pE660.CG7G -T----------C---G-G--------------A------C----A--T------G----G-----------T--G-----A--A-GA--AA-T--------A-----------T--------A--G-----------A--T-----C---G-G--------T--CT--- 4104
SMM.CI.SIVsmCI2 T--CC-G---------G-G--------------A------T-G--T---------A--A-A--GTTC-----TC-G-----A--A-GA--A--------G--A--------------------A-----------C--A--T---------G-A--C--------AT-G- 3235
SMM.LR.SIVsmLIB1 GT-GC-G---------G-T--A-----------A------T----A----AA--G---A-T-----G--------------A--A-GA--AA-C-A------A-----------T-----------G--A--------A----A---------A--C-----C--TT-G- 3194
SMM.SL.92.SL92B GT--C-G--TA-----G-T--A--G--------A---AGTC-------A------A--ACA---TTT--T---C-T-----A--A-G---G--T-----T--A-----------T--------A-CT--T-----T--A--G-----C--C-----C---------T--A 3546
SMM.SL.SIVsmSL92A ---C--G--C--G--------A--G--T-----------------A--T------A----G--------------G-----A--A-GA--GC-------G--A--------------------A-----T---G-T--T--T-----C---G-A--C--C--C--A---A 3196
SMM.US.CFU212 G-----G--------GG----A--G-----------G--T----------------G-A-------------TC-------A----GA--AA-C-----G--A--------------C--------G-----------A--C-----C---G-A--------C--TT-G- 3361
SMM.US.D215 GT----G-----C-----------G-----G--A-----------A--T--------A--G-----------TC-G--G--A----GA--A--T-----------------------C-------C---T--------A--G-----C---G-G--C-----C--A---- 3369
SMM.US.FTq GT----G---------G----A--G--------A-----------A--T------A-A--G--T-----T--TA-G-----A--A-GA--AA-T-----G-----------------------------A--------A-----------C--A--------C--TT--- 3397
SMM.US.G078 GT-GC-----------G-C--------------A-----------A--T--------A--G--T-----T--TA-G-----A----GA--AACT--------A-----------T--C-----A--G--A-----------------C--CG-G--G--C--T--T---- 3375
SMM.US.G932 GT--------------G----------------A--------------------------T-----------------------A-GA--GA----------A-----------T--------A--G-----------C------------G-T-----------AT--- 3364
SMM.US.M919 -T----G---------G-G-----------G--A--G--------A--T-----------G--------T--T--G-----A----GA--AA-T--------A-----------T--------A--G-----------A--------C---G-G--------T--CT--- 3369
SMM.US.M922 -T----------C--GG-G-----------G--A--------------T-----------G--------T--T--G-----A--A-G---AA-T--------A-----------T--------A--G-----------A--------C---G-G--------T--CT--- 3370
SMM.US.M923 GT--C-----------G-G--------------A-----------A--T-----------G----G---T--T--G-----A--A-GA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--------C---G-G--------T--CT--- 3369
SMM.US.M926 ------G--------G-----------------------------A------------A--------------C-G-----C----GA-----T-----G--A--------------------A--G-----------T--------C---G----G-----C--AT--- 3369
SMM.US.M934 GT----G---------------------------------------------------A----------------------C--A-GA-----G-----G--A--------------------A--G--T--------T--------C---G----G-----C--AT--- 3367
SMM.US.M935 -T--------------G-G-----------G--A--------------T-----------G--------T--T--------A--A-GA--GA-T--------A-----------T--------A--G-----------A--------C---G-G--------T--CT--- 3370
SMM.US.M940 GT-G------------G-C--------------A-----------A--T--------A--G--T-----T--TA-G-----G----GA--AACT--------------------T--C-----A--G--A-----------------C--CG-G-----C--T--T---- 3375
SMM.US.M946 GT-G--G--------G-----------------A------------------------A----------------G-----C--A-GA-----G-----G--A--------------------A--G--T--------T--------C---G----G-----C--AT--- 3368
SMM.US.M947 -T----------C---G-G--------------A-----------A--T-----------G--------T--T--G-----A--A-GA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--------C---G-A--------T--CT--- 3369
SMM.US.M949 GT-G------------G-C--A-----------A-----------A--T--------A--G--T-----T--TA-G-----A----GA--AA-C--------------------T--C-----A--G--A--------A-----------CG-G--G--C--T--T---- 3363
SMM.US.M950 GT-G-----------G------------------------------------------A----------------G-----C--A-GA-----G-----G--A--------------------A-----T--------T--------C---G----G-----C--AT--- 3368
SMM.US.M951 GT-GC-----------G-C------G-------A-----------A--T--------A--G--T-----T--TA-G-----A----GA--AA-C--------------------T--C-----A--G--A--------------------CG-G-----C--T--T---- 3372
SMM.US.M952 GT-G--G--------G-----------------------------A------------A----------------G-----C--A-GA-----G-----G-----------------------A-----T--------A--------C---G----G-----C--AT--- 3368
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -T----------C---G-G--------------A------C----A--T------G----G-----------T--G-----A--A-GA--AA-T--------A-----------T--------A--G-----------A--T-----C---G-G--------T--CT--- 4105
SMM.US.x.F236_H4 -T--C-------C---G-G--------------A------C----A--T------G----G-----------T--G-----A--A-GA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--T-----C---G-G--------T--CT--- 4102
SMM.US.x.H9 CT--------------G-G--------------A---------A-A--T-----------G----G---T--T--G-----A----RA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--------C---G-G--------T--CT--- 3588
SMM.US.x.PBJ14_15 -T--------------G-G--------------A-----------A--T-----------G--G-G---T--T--G-----A----GA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--------C---G-G--------T--CT--- 3882
SMM.US.x.PBJA -T--------------G-G--------------A-----------A--T-----------G--G-G---T--T--G-----A----GA--AA-T--------A-----------T--------A-----T--------A--------C---G-G--------T--CT--- 3881
SMM.US.x.PBJ_143 -T--------------G-G--------------A-----------A--T-----------G--G-G---T--T--G-----A----RA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--------C---G-G--------T--CT--- 3588
SMM.US.x.PBJ_6P6 -T--------------G-G--------------A-----------A--T-----------G--G-G---T--T--G-----A----GA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--------C---G-G--------T--CT--- 4074
SMM.US.x.PGM53 -T--------------G-CG----------G--A-----------A--T-----------G--------T--T--G-----A----G---AA-T--------A-----------T--------A--------------A--------C---G-G--------T--CT--- 4032
SMM.US.x.SME543 -T--C-----------G-G-----------------G---C----A--T------G----G-----------T--G-----A--A-GA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--T-----C---G-G--------T--CT--- 4118
STM.US.89.STM_37_16 -T----G--------G--T-----G-----G--A------------------------A----------------G-----A----GA--G--C--------A------G----T--------------A--------A------------G-A--C-----T--TT--- 3762
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Pol RT end Pol p15 RNAse H start
MAC.US.x.239 TAAGATTAGTCTTCAATCTAGTGAAGGACCCTATAGAGGGAGAAGAAACCTATTATACAGATGGATCATGTAATAAACAGTCAAAAGAAGGGAAAGCAGGATATATCACAGATAGGGGCAAAGACAAAGTAAAAGTGTTAGAACAGACTACTAATCAACAAGCAGAATTG 4285
Pol L__V__R__L__V__F__N__L__V__K__D__P__I__E__G__E__E__T__Y__Y__T__D__G__S__C__N__K__Q__S__K__E__G__K__A__G__Y__I__T__D__R__G__K__D__K__V__K__V__L__E__Q__T__T__N__Q__Q__A__E_
A.CI.88.UC2 -C--G--GACA--T--C-----AGGA--T------CCA--CAC---G----TC--C--------------C----G---------G-----A------------G-A--------A--A-G------G----G---A--------A-----C-----G---------C-A 4368
A.DE.x.BEN -C--G---ACA--T--C-----AGGA--T------CCA--C-C---G----TC--C--------------C----G------------G--A------------G-A--------A--A-----------------A--------A-----C-----G--G--------A 4368
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -C--G----CA--T--C-----A--A--T--C---CCA--T-----G----TC--C-----------C-------GG--A--------G--A--------------A--------A--G-G------G----GGA-A--G--G--A-----C-----G-----------A 4336
A.GH.x.GH1 -C--G---ACA--T--C-----AGGA--T------CCA--C-C---G----TC--C--------------C----G---------G-----A------C-----G-G--------A--A-G------G----G---AC------GA-----C-----G-----------A 3812
A.GM.87.D194 -C--G--GACA--T--CT-G--AGGA--T------CCA--CAC---G----T---C--------------C----G---------------A------------G-A--------A--G-G-----GG----G---A-----G--A--AT-C-----G---------C-A 3812
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -C--G----CA--T--C--G--A--A--T------CCA--C-C---G----TC--C--G--------T--C----GG--A--------G--A--------------A--------A--A-------------GGA-A-----G--A-----C--C--------------A 3809
A.GM.x.MCN13 -C---C---CA--T--C--G--A--A--T------CCAA--AC---G--T-TC--C-----------C--C----GG--A-----G-----A------------G-A--------A--G-G------G----GGA--C-------A-----C-----G-----------A 3813
A.GM.x.MCR35 -C---C---CA--T--C--G--A--A--T------CCAA--AC---G--T-TC--C-----------C--C----GG--A-----G-----A------------G-A--------A--G-G------G----GGA--C-------A-----C-----G-----------A 3813
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -C--GC---CA--T--C--G--AGGA--G---G--CCA--C-C------T-TC--C-----------C--C----GG-----------------------------A--------A--G-G-----GG--------A-----G--A-----C-----G-----------A 3806
A.GW.87.CAM2CG -C---C---CA--T--CT----AGG---T------CCA--CAC---G----TC--C-----------C--C----GG--A-----------A------------G-A--------A--A-G------G------A-AC----G--A-----C-----G--------G--A 4377
A.GW.x.MDS -C--G-----A--T--C-----A--A--T------CCA--T-C--------TC--C-----------C--C----GG--A-----------A------------G-A-------AA--G-G------G-----G--AC----G--A-----C-----G-----------A 3812
A.IN.07.NNVA -C---C---CA--T--C-----A--A--T--C---CCA--C-C---G---ATC--C-----C-----C--C-----G--------------A------------G-A--------A--G-G-----GG-----G--AC----G--A-----C-----G-----------A 4362
A.IN.95.CRIK_147 -C---C---CA--T--C-----A--A--T--C---CCA--CAC--------TC--C-----------C--C----GG--------------A--G---------G-A-----C--A--G-G------G-----G--AC----G--A-----C-----G---T-------A 4113
A.PT.x.ALI -C--GC---CA--T--C-----A--A--T------CTA--C-C---G----TC--C-----C--GC-C-------GG--A-----------A--------------A--------A--G-G------G--G--G--AC-------A-----C-----G-----------A 4361
A.SN.85.ROD -C--G----CG--T--C--G--AGG---T------CCA--T-C---G----TC--C-----------C--C----GG--A-----------A------------G-A--------A--G--------G-----GAAAC----G--A-----C-----G---------C-A 3814
B.CI.88.UC1 -----C---C--A---C-----C--A-----CC----AAAG-TG--------C--C-----------C--C--C-G-GCC-----G--G--A--G---------G-------C-----A-----T--G--T------C----G-----A--A---------------C-T 4349
B.CI.x.20_56 -----C---C--A---C-----C--------CC----AAAG-TG--------C--C--------G--C--C--C-G-GCC-----G-----A--G---------G-------C-----A-----T-GG--G------C----G--A--A--A---------------C-T 4344
B.CI.x.EHO ----G----C--AT--C--G--C--A-----CC----A----T------T--C--C-----------C-----C---GCC------------------------G-------C-----A--G--T-----T---CCA--------A--A--A-----G--------GC-T 4339
B.GH.86.D205_ALT -----C---C--A---C-----C--A-----CC----A--GAG---------C--C--------G--C--C----G-ACC-----G-----A------------G----T--C-----A-----T--G--T-----------------A--A--C------------C-T 4341
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -----C---C--AT--C-----C--A-----CC-G-------T---G-----C--C-----------C-----C-GGACC--G--------A--G---------G-------C-----A--G--T-----T----CA-----G--A--A--A-----G---------C-T 3491
G.CI.92.Abt96 ----G-------A---C-----C--A--A---C-----CAGAC---G--------------C--G--C--C------ACC--C--G--R--A--------C--CG-------C--A--A--------G-----R--C-----G-----A--A--C--G--G--R---C-T 3695
AB.CM.03.03CM_510_03 -----C---C--A---C-----C--A-----C--------RA----------C--C--------G--C--C------GCC-----------A------------G-------C-----A-----T--G--Y-----------------A--A---------------C-T 3480
H2_01_AB.CI.90.7312A ----GC---C--A---C-----C--------CC----AAAG-T---------C--C--------G--C--C--C-G-ACC-----G-----A--G-----G---G-------C-----A-GG--------T---CCA-----G-----A--A---------------C-T 4350
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ----GC---C--A---C--G--C--------CC----AAAG-T--------TC--C--------G--C--C--C-G-GTC--------------G-----G---G-------C-----A-G---------T---CCA-----G-----A--A--C------------C-T 4347
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -----C---C--A---C--G--C--------CC----AAAG-T--------TC--C--------G--C--C--C-G-GTC-----------A--G-----------------C-----A-G---T--G--T---CCA-----G-----A--A--C------------C-T 4351
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -----C---C--A---C--G--C-----Y--CC----AAAG-T------T-TC--C--------G--C--C--C-G-GTC-----R--------------G---G----R--C-----A-G---------T---CCA-----R-----A--A--C------------C-T 4349
U.FR.96.12034 -G---C-G-CA-AT--------A--A--A--AT--CTA...-----G--A--------------C--T-----C-GGGCT------C-G-----------C---G-G--------A--A-------G-------CCT-----------C--C--C--------------A 3847
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4285
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4285
MAC.US.x.1937 -----------------------------------R-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3391
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3391
MAC.US.x.251_1A11 -G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------- 4284
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4286
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A 4261
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3391
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3392
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3325
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3362
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3385
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3392
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3390
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3377
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3379
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3248
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3381
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3392
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3384
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3396
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3394
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3392
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3387
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3281
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3377
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3260
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3260
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------------------------------------GT--------------G------------------A--------------------C--------------G------------------------------------------ 3771
MAC.US.x.SMM142_patent --------------------------------------------------------GT--------------G------------------A--------------------C--------------G------------------------------------------ 3771
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3248
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3391
MNE.US.82.MNE_8 -------------------G--A------------A--------------------GT------------------------------------------------------------------------------C--------------------------------- 3753
MNE.US.x.MNE027 --------------------------------------------------------GT------G-----------------------------------------------------------------G-G---C--------------------------------- 3753
SMM.-.pE660.CG7G -C--------------C-----A--A--G------C-A--G-C------A-TC---GT---------C-------GG-------G------A--------C---G-G--G----------G--------C----C-T--------------C--C-----------G--- 4274
SMM.CI.SIVsmCI2 -C--------A--------G--C--A--T--C---CCA--G--------G-T---C--------------C--C-G-GTC--T--G--------------G---G-A--------A----GG--A---------CCTC----------C---------AG---------A 3405
SMM.LR.SIVsmLIB1 -T--G-----------C-CG--A-----G--CC---------T--------TC---GT----A-------C----G-G-A--T--GAT---A--G-----G--C--A---A-C--A--A-G------------G-CT--------A-----C-----GA-------GC-A 3364
SMM.SL.92.SL92B -C--G-----G--T---T----A--A--T--A-----AAAG--G---GTA-----C-TT-----C--C--C----G-A-CAGT---------------------G-------C-----A-----A--G--CCTGCCA---------G----C-----G--------GC-- 3716
SMM.SL.SIVsmSL92A ----GA-G-CT--T---T-G--A-----T--C---CCA--------G--A--C---GTG--------C--C----------------C---A------------G----T--C--A--A-----T--G-----G--C--------------C--C--G---------C-A 3366
SMM.US.CFU212 -C--------T-----C-----A-----T---C-T--A-----------A-TC--C--------------C--C-GG-----T-----------------T---G-A------G-A--A-------GG-----G--------------C--------G--------GC-A 3531
SMM.US.D215 ----------------C-----T--A-----------A--G--------A-T----GT------------C----GG--A--------------------C--C--A-----------A-G-----GG------ACC--------------C--C--G--------GC-A 3539
SMM.US.FTq -T--GC----G--T-----G--A--A-----------A--G-C------A-TC---GTT-----T--T-------GG---A-G--G-T---A-----------C--A-----C--A--A-----T--G------C-C--------------C-----------------A 3567
SMM.US.G078 -T--------G------T-G--A-----T-----T--A----C------A-T----GTG-----C--T--C--------------------A-----------C--A-----C--A--G-GGA-----A----GTCC--------------C-----G-----------A 3545
SMM.US.G932 -G---C-G--A--T--CT-G--A--A-----C-----A-----G-----A------GT-----------------G---------G-T------------------------C--A----G------G--------C--------A-----------G-----------A 3534
SMM.US.M919 -C--------------CT-G--A--A--G------C------C------A-T----GT---------C--C----GG--A--------------G-----C---G-A--------A----G-------------CCTC-G-----------C--------------G--A 3539
SMM.US.M922 -C--------------------A--A--G------C----G-C------A-T----GT------T--C-------GG--A-----------A--G-----C---G-G--------A----G-------------CCT--G-----------C------------------ 3540
SMM.US.M923 -C---C----T-----------A--A--G------C------C------G-T----GT---------C-------GG-------G------A--G--G--C---G-G--------A----G------G-C----C--C-G-----------C--------------G--- 3539
SMM.US.M926 -----------------T----A--A-----------------------A--C---GT---------------C-G-----------T---------------C--------C--A--A--G-----G------A-C--------------------------------- 3539
SMM.US.M934 ----------------CT----A--A-----------A-----------A------GTG--------------C-G-----------T------G--------C--------C--A--A-----T--G------A-C--------------------------------A 3537
SMM.US.M935 -C--------------------A--A--G------C------C------A-T----GT------T--C-------GG--------------A--G-----C---G-G--------A----G-------------CCT--------------C------------------ 3540
SMM.US.M940 -C--------G-----CT----A-----T--C--T--AA-G-C------A-T----GTG-----C--T--C-----G--------------------------C--A--------A--G-GGAG----A----GTCC--------------------G-----------A 3545
SMM.US.M946 ----------------CT----A--A-----------A-----------A------GTG--------------C-G-----------T------G--------C--------C--A--A-----T--G------A-C--------------------------------A 3538
SMM.US.M947 -------------T--C-----A--A--G------C-A----C------A-T----GT---------T-------GG-------G---------G-----C--CG-G--------A----G--------C-G--C--C-G--G--------C--------------G--- 3539
SMM.US.M949 -C--------G------T-G--A--A--T--C--C--AA-G-C------A-T----GTG-----C--T--C-----------------G--A-----------C--A-----C--A--G-GGAG----A--G-GTCC--------------C-----G-----------A 3533
SMM.US.M950 ----------------CT----A--A-----------------------A------GTG--------------C-G-----------T---------------C--------C-----A-----T--G--G---A-C--------------------G-----------A 3538
SMM.US.M951 -C--------A------T-G--A-----T--C--C--A--G-C------A-TC---GTG-----T--T--C--------------------A-----------C--A-----C--A--A-GGAG----A----GTCT--------------C-----G-----------A 3542
SMM.US.M952 ----------T-----CT----A--A---------A-------------A------GTG--------------C-G-----------T---A--G-----------T-----C--A--A-----T-GG------A-C-----G--------------------------A 3538
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -C--------------C-----A--A--G------C----G-C------A-TC---GT---------C-------G--------G------A--------C---G-G--G-----A----G--------C----C-T--------------C--C-----------G--A 4275
SMM.US.x.F236_H4 -C--------------C-----A--A--G------C------C------A-T----GT---------C-------GG-------G------A--------C---G-G--G----------G--------C----C-T--------------C--C-----------G--- 4272
SMM.US.x.H9 -C---C----T-----C-----A--A--G------C------C------A-T----GT----A----C-------GG-------G------A--------C---G-G--------A----G--G---GAC----C--C-G-----------C--------------G--- 3758
SMM.US.x.PBJ14_15 -C---C----T-----C--G--A--A--G------C------C------A-T----GT---------C-------GG-------G------A--G-----C---G-G--------A----G------G-C----C--C-G-----------C--------------G--- 4052
SMM.US.x.PBJA -C---C----T-----C-----A--A--G------C------C------A-T----GT---------C-------GG-------G------A--G-----C---G-G--------A----G------G-C----C--C-G-----------C--------------G--- 4051
SMM.US.x.PBJ_143 -C---C----T-----C-----A--A--G------C------C------A-T----GTG---A----C-------GG-------G------A--G-----C---G-G--------A----G--G---GAC----C--C-G-----------C--------------G--- 3758
SMM.US.x.PBJ_6P6 -C---C----T-----C-----A--A--G------C------C------A-T----GT---------C-------GG-------G------A--G-----C---G-G--------A----G------G-C----C--C-G-----------C--------------G--- 4244
SMM.US.x.PGM53 -C--------------C-----A--A--A------C------C---G--A-T----GT---------C-------GG--A----G------A--G-----C---G-A--------A----G------G-C----CCT--G-----------C--------------G--- 4202
SMM.US.x.SME543 -C--------------C-----A--A--G------C------C------A-T---CGT---------C-------GG-------G------A--------C---G-G--G----------G--------C----C-T--------------C--C-----------G--- 4288
STM.US.89.STM_37_16 -------------T---T----A--A--A--CT-G--A---AC------A-T----GTG-----C--------C-GG--A--T-----------------C--C--A--T-----A--A---A------------CT--------------------------------A 3932
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MAC.US.x.239 GAAGCATTTCTCATGGCATTGACAGACTCAGGGCCAAAGGCAAATATTATAGTAGATTCACAATATGTTATGGGAATAATAACAGGATGCCCTACAGAATCAGAGAGCAGGCTAGTTAATCAAATAATAGAAGAAATGATTAAAAAGTCAGAAATTTATGTAGCATGGGT 4455
Pol _L__E__A__F__L__M__A__L__T__D__S__G__P__K__A__N__I__I__V__D__S__Q__Y__V__M__G__I__I__T__G__C__P__T__E__S__E__S__R__L__V__N__Q__I__I__E__E__M__I__K__K__S__E__I__Y__V__A__W
A.CI.88.UC2 --G--C---GCG------C--G----------T-------TT--C--C--------C-----G-----A---------G--G--A-CCAA--A-----G--------T--AA----A--C-----C--T-----C-----A--G--AGA--C-G-C-----T------A- 4538
A.DE.x.BEN ----TC----GG------C--G----------C-------TT-----C--------------G-----A-----G---G--G----CCAG--A-----G-----A-AT--AA----G--C--G--C--------------A--G---GA--C-G-C-----T-------- 4538
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----C--CGCA--------A-----------T-----A--C--------------C-----G-----A---------G--G-G--CCAG--A--------------T-AA-----A--C-----C--------------A------GA-AC-C-C-----T-------- 4506
A.GH.x.GH1 -----C---GCG---A--C----------G--T-----A-TT-----C--------C-----G-----A---------G--GT---CCAA--A-----G-----A--T--AA----A--C-----C--T--G--C-----A--G--AGA--C-G-C-----C--G----- 3982
A.GM.87.D194 -----C---GCG------C--G----------T--C----TT-----C--------C-----G-----A-----G---G--G----CCAA--A-----G-----A-AT--AA----A--C-----C--T--G--C-----A--G--AGA--C-G-C-----T-------- 3982
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----C---GCA------G-A-----------T-----A-TC------G-------C-----G-----A---------G-------CCAA--GG-T-----------T--AA----A---A----T--------G-----A------GA--C---C-----T-------- 3979
A.GM.x.MCN13 -----C---GCA------C-A-----------T-----A--C--------------C-----G-----A-----G---G--G----CCAG--A--------------T--AA----A--------C-----G--G-----A------GA--C---C-----T-------- 3983
A.GM.x.MCR35 -----C---GCA------C-A-----------T-----A--C--------------C-----G-----A-----G---G--G----CCAG--A--------------T--AA----A--------C-----G--G-----A------GA--C---C-----T-------- 3983
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----C---GCA------C-A-----------T-----A--T--------------C-----------A-----G---G--G----CCAA--A-----G-------AT--AA----A-----G--C--------------A--G--AGA--C---C-----T--G----- 3976
A.GW.87.CAM2CG -----C---GCG------C-A-----------T-----A--T--------------C-----G-----A---------G-GG----CCAA--A-----G-----A-AT--AA----A--------C--------------A------GA--C---C-----T-------- 4547
A.GW.x.MDS -----C---GCA------C-A-----------C-----A--T--------------C-----G-----A---------G-GGT---CCAA--A-----G-----A-AT---A----A-----G--C-----G--------A------GA--C---C-----T-------- 3982
A.IN.07.NNVA -----C---GCA------C-A-----------T-----A-TC--------------C-----G-----A---------G-GG----CCAA--A-----G-----A-AT--A-----A-----G--C--------------A------GA--C---C-----T-------- 4532
A.IN.95.CRIK_147 -----C---GCA------C-A-----------T-----A--C-----------G--------------A---------G-GG----CCAA--A-----G-----A-AT-A-A----G-----G--C--------------A------GA--CC--C-----T-------- 4283
A.PT.x.ALI -----C--CGCGC-----G-A-----------T-----A--C--------------------G-----A---------G--G----CCAG--A-----------A-AT--AA----A--------C--------------A------GA--CC--C-----T--G----- 4531
A.SN.85.ROD -----C---GCG------C-A--------G--T-----A-TT--------------C-----G-----A-----G--C-GTG--A-CCAA--A-----G-----A--T-AAA----G--C--G--C--------------A------GA--C---C-----T-------- 3984
B.CI.88.UC1 ---------GCAC-A---C-ACAG--T-----A---C-A-TC--C--C--------C-----------C---------G--G-T---CAG--A------A-G---TCACCA-----A-----------T-----------C-----AGA--C---A-------G------ 4519
B.CI.x.20_56 ---------GCAC-A---C-ACAG--T-----A---C-A-TC--C--C--------C-----------C------------G-T---CAA--A------A----CTCACCAA----A---A-G-----T-----------C------GA--C---A-------G------ 4514
B.CI.x.EHO ---------GCAC-A---C-ACAG--------A---C---TC-----C--------------------C---------G--G-T-C-CAA--A------A----ATCACC-A----A-GAG-------T-----------C------GA-A----A-------G------ 4509
B.GH.86.D205_ALT ---------GCAT-A-----A----------AA---C-A-TT--C--C--------------------C------------G-T-C-CAG--A------A----ATCACCAA----AGCAA-------T-----------C-----AGAG-C-G-A-------G------ 4511
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ---------GCAC-A-----ACAG--T-----A---C---TC-----C-----G--C-----------C------------G-T-C-CAG--A------A----ATCACCAA----A--GAC----G-T-----------C------GA--C---A--C----G------ 3661
G.CI.92.Abt96 --G------GCA-----C---CAG--------T-----A-TC-----C-----R-----C--G-----C-----R--C---G----RCAA--A--G---A----ATC-CC-T----A---A-------T--------R--------AGA-RCTC-A-------G------ 3865
AB.CM.03.03CM_510_03 ---------GCAT-A-----RCAG--T--R--A---C-A-TT--C--C--------------------C------------G-T-C-CAR--A------A----ATCACCAA----R-CAAR------T-----------C-----RGAG-C---A-------G------ 3650
H2_01_AB.CI.90.7312A ---------GCAC-A---C-ACAG--T-----A---C-A-TC--C--C--------C-----------C---------G--G-T---CAG--A------A-----TCACC-A----A---A-G-----T-----------C------GA--C---A-------G------ 4520
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --G--R---GCAC-----C-ACAG--T-----A---C-A-TC-----C--------------R-----C-----G------G-T---CAG--A------A-----TCATCAA----A---AGG-----T-----------C------GA--C-G-A-------G------ 4517
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ---------GCAC-----C-ACAG--T-----A---C-A-TC-----C--------------G-----C-----G------G-T---CAG--A------A----ATCATCAA----A--CAGG-----T-----------C-----AGA--C-G-A-----G-G------ 4521
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --G--R---GCAC-----C-ACAG--T-----A---C-A-TC-----C--------------------C-----R------G-T---CAG--A------A-----TCATCAA----A---A-G-----T-----------C------GA--C-G-A-------G------ 4519
U.FR.96.12034 -----C---GCT-----C--AGA---T-----A-----A-T---C---G-GAC-------------A-A------------G-----CAG--A------A-----TC-CCA-----A-G-A----C---------C-T--A-GG--AGA--C-G-G-----T-GC----- 4017
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4455
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4455
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3561
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3561
MAC.US.x.251_1A11 --------C-----------A-----------------------------------------------------------------------------------------A--------C---------A---------------------------------------- 4454
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-------------------------------------------------- 4456
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------------------A-------------------------------------------------------------------------------C-------------------------------------------------- 4431
MAC.US.x.80035 --------------------------------------------C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3561
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3562
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3495
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3532
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3555
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3562
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3560
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3547
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3549
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3418
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3551
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3562
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3554
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3566
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3564
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3562
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3557
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3451
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3547
MAC.US.x.97009 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------- 3430
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3430
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------------------------------------C--------------------------------------------------------------C--------------------C------A-------------G-------- 3941
MAC.US.x.SMM142_patent --------------------------------------------------------C--------------------------------------------------------------C--------------------C------A-------------G-------- 3941
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3418
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3561
MNE.US.82.MNE_8 ---------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------C---------------------------A---------------------- 3923
MNE.US.x.MNE027 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C---------------------------A---------------------- 3923
SMM.-.pE660.CG7G -----C--CTATC-A--C--AG----T--G--A-----A--------------------C--------------C------G----TCAA--C--T--------A--T---T----A--C--G--------G--G-----------AGA--C------------------ 4444
SMM.CI.SIVsmCI2 --G--TA--GCTCCA--TC-T-G---TG----A------------G-GG-GAC---C-----------------T--TG--G-----CA------G--GA----CTCTCC------A---G-G--C-----G--GC-A--A--G--AGA--CC--C-----T-G------ 3575
SMM.LR.SIVsmLIB1 -----------T------A--CA---------T---G-A--------------------C-----C--------G--TG--G----GCAG-----T--------A-AT-AC-----A--------T--------G-----C------A---CT--A----------A--- 3534
SMM.SL.92.SL92B C-G--CC-GT-AT----C----A---T--TCCAAGT----TC---G-AG--ACG--C-----G-----CT--AAC------------CAG--AT-------G--TTCAGATA----GGCA-----T--T---C--C-AG--C-G--AGA--C-G-A--CA---G------ 3886
SMM.SL.SIVsmSL92A --G--C---GCA-----CC-AG-------------G--A--T------G-CAC---C--T--G-----GT-A--G--TG-GTT----CAA--A-----------ATCTCCAA----A---G-G------A-CC-T-----GTT---AGA---GC-G-----G--C----- 3536
SMM.US.CFU212 --G--C--------------A-----------A-----A--------C--------------------A---------G--G----TCAA-----T--------A-AT-A-A----A-GC-----C--------------C------A-G-C---------CA------- 3701
SMM.US.D215 -----C--C--T-----TG-A-A---T-----A--T--A--C------G----G-----T--------A-----G---G--G-----CAG--C--C--------A-ATTCTA----A-----G--T--------------C------A---C---------G-------- 3709
SMM.US.FTq -----T------------G-A-----T-----A---G-A-----C-----------C--T--G-----C---------G--G-----CAA-----T--------A------G----A--C-----------G--G-----C------A---C---C-----G-------- 3737
SMM.US.G078 -----C-----T------G-A-----T-----AA--G-A--------------------T--G-----G-----G---G-------GCAA--C--T--------A----AAA----A-----G------------------------A---C---C-----G-------- 3715
SMM.US.G932 -----C--C--T----------T---T-----------A---------G----------------------------------------T-----------------T--A--G--A--C--------------------C------AT--------------------- 3704
SMM.US.M919 -----C--CTGTC-A--C--AG----T-----A--------C-----C-----------C--------C-----C------G----TCAG--C--T--------A--T--AT----G-----T--------G---------------GA--C---------G-------- 3709
SMM.US.M922 -----C--CTATC-A--C--AG----T-----A--------C---G-C-----------T--------------C------G----TCAA--C--T--------A-AT--AT----A--C--G--------G--G------------GA--C---------G-------- 3710
SMM.US.M923 -----C--CTATC-A--C--AG----T-----A-----A--------------------C--------------C---G--G----TCAG--C--T--------A--T--AT----A--C--G--------G---------------GA--C------------------ 3709
SMM.US.M926 ------------------C-A-T---T-----A--T--A-----------------------------A---------G-G-----------C-----G-----A--T-AAT----A--C--G-----------G-----C------GA----G-------G--C----- 3709
SMM.US.M934 --G--C------------C-ACA---T-----A--T--A-----------------------------C---------G-G--------------G--------A--T--AT----A--C--------------------------AGA--G---C-----G-------- 3707
SMM.US.M935 -----C--CTATC----C--AG----T-----A-----A--C---G-C-----------T--------------C------G----TCAA--C--T--------A--T--AT----A--C--G------------------------GA--C---------G-------- 3710
SMM.US.M940 -----C--C---------G-A-----T-----AA--G-A--------------------T--------G-----G---G-------GCAA--C--T--------A----AAA----A-----G-----------G-----C------A---C-G-C-----GA------- 3715
SMM.US.M946 -----C------------C-ACA---T-----A--T--A--------------------G--------C---------G-G-----------C-----------A-AT--AT----A--C--------------G-----------AGA--GG--C-----G-------- 3708
SMM.US.M947 -----C--CTATC-A--CC-AG----------A-----A-----------------C--C--------------C------G----TCAG--C--T--------A-----AT----A--C--T--------G---------------GA--C------------G----- 3709
SMM.US.M949 --G--C--C---------G-A-----T------G--G----------C-----------T--------G-----G---G-G-----GCAA--C--T--------A----AAA----A-----G------------------------A---C-G-A-----G-------- 3703
SMM.US.M950 -----C------------C-ACA---T--------T--A---------G-------------------C-----G---G-G-----------------------A--T---T-G--A-GC--------------G--------G--AGG---G--C-----G-------- 3708
SMM.US.M951 -----C--C---------G-A-----T-----AA--G-A-----C---G----------T--------G-----G---G-------GCAA--C--T--------A----AAA----A-----G------------------------A---C---------G-------- 3712
SMM.US.M952 --G--C--------------ACA---T-----A--T--A-----------------------------C---------G-G--------------------------T---T----A-GC--------------G--------G--AGA---G--C-----G-------- 3708
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -----C---TATC-A--C--AG----T--GA-A--G--A--------------------C--------------C------G----TCAA--C--T--------A--T---T----A--C--G--------G--G------------GA--C------------------ 4445
SMM.US.x.F236_H4 -----C--CTATC-A--C--AG----T--G--A-----A--------------------C--------------C------G----TCAG--C--T--------A--T--AT----A--C--G--------G---------------GA--C------------------ 4442
SMM.US.x.H9 -----C---TATC-A--C--AG----T-----A-----A--------------------C--------------C---G--G----TCAA--C--T--------A--T--AT----A--C--G--------GA--------------GA--C------------------ 3928
SMM.US.x.PBJ14_15 -----C--CTC-C-A--C--AG----T-----A-----A--------------------C--------------C---G--G----TCAA--C--T--------A--T--AT----A--C--G------------------------GA--C------------------ 4222
SMM.US.x.PBJA -----C--CTA-C-A--C--AG----T-----A-----A--------------------C--------------C---G--G----TCAA--C--T--------A--T--AT----A--C--G------------------------GA--C------------------ 4221
SMM.US.x.PBJ_143 -----C--CTATC-A--C--AG----T-----A-----A--------------------C--------------C---G--G----TCAA--C--T--------A--T--AT----A--C--G--------G---------------GA--C------------------ 3928
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----C--CTA-C-A--C--AG----T-----A-----A--------------------C--------------C---G--G----TCAA--C--T--------A--T--AT----A--C--G--------G---------------GA--C------------------ 4414
SMM.US.x.PGM53 -----C--CTATC-A--C--AG----T-----A--------C-----C-----------C--------------C------G----TCAA--C--T--------A--T--AT----A--C--G--------G---------------GA--C---------G-------- 4372
SMM.US.x.SME543 -----C--CTATC-A--C--AG----T--G--A-----A--------------------C--------------C---G--G----TCAG--C--T--------A--T---T----A--C--G-----------G------------GA--C------------------ 4458
STM.US.89.STM_37_16 ---------GC------C---G-G--------T-----A---------G-G-----C-----------G--------C---------CAG--C--------G-------A-T----A-----G------------------------GA--C------------------ 4102
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Pol RNAse H end Pol p31 Integrase start
MAC.US.x.239 ACCAGCACACAAAGGTATAGGAGGAAACCAAGAAATAGACCACCTAGTTAGTCAAGGGATTAGACAAGTTCTCTTC...TTGGAAAAGATAGAGCCAGCACAAGAAGAACATGATAAATACCATAGTAATGTAAAAGAATTGGTATTCAAATTTGGATTACCCAGAATAG 4622
Pol __V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__Q__E__I__D__H__L__V__S__Q__G__I__R__Q__V__L__.__F__L__E__K__I__E__P__A__Q__E__E__H__D__K__Y__H__S__N__V__K__E__L__V__F__K__F__G__L__P__R__
A.CI.88.UC2 C-----C--T-----C--------------G---G-------TT----A-----G--C--C--------A--T---...C----G--A--------T--C-----G--------A-----T-----C---A-------GC--A-CCAT---------A-----CA-C--- 4705
A.DE.x.BEN C-----C--T-----C--------------G---G-------TT----A--------C--C--------AT-A---...C----------------C--T-----G--------A-----T-----C-T-A--------C-AACCCAT---------A-----CTTC--- 4705
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG C-----C--------C-----------T--G---G----T--TT----A-----G--C-----------AT-A---...C-A-----A--------C--T--G-----------G-----T-----C--------------ATCCCAT---------C-G----A-C--- 4673
A.GH.x.GH1 C-----C--T-----C--------------G---G-------TT----A-----G--C--C--------AT-G---...C-A----G---------C--C--------------A-----T-----C---A-G------C-AACCCAT---------A-----CA-C--- 4149
A.GM.87.D194 C-----C--T-----C--------------G---G-------TT----A-----G--C--C--------AT-A---...C----------------C--T-----------C--A-----T-----C---A--------C-AACCCAT---------A-----CA-C--- 4149
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 C--G--C--------C-----------T--------T------T----A-----G--C--C--------AT-A---...C-A--G-GA--------C--T--G----------GA-----T-----C------------C-A-CCCAT--G-------------ACC-G- 4146
A.GM.x.MCN13 C-----C--T-----C--------G--T--G--GG----T--GT----A-----G--C--C--------GT-G---...C-------A--------C--T--G-----------G-----------C------------C-ATCCCAT-----------G----A-T--- 4150
A.GM.x.MCR35 C-----C--T-----C--------G--T--G--GG----T--GT----A-----G--C--C--------GT-G---...C-A-----A--------C--T--G-----------G-----------C------------C-ATCCCAT-----------G----A-T--- 4150
A.GW.86.FG_clone_NIHZ C-----C--------C--------------G---G----T--TT----A-----G--C-----------AT-A---...C-A--G--A-----A--C--G--G-----------A-----T-----C---A--------C--TCCCAT---------A------AGC--- 4143
A.GW.87.CAM2CG C-----C--T-----C-----G--------G---G----T--TT----G--------C--C--------A--G---...C-A--------------T--T--G-----------A-----T----CC-----------GC-ATGCCAT-------ATA-----CA-C--- 4714
A.GW.x.MDS C-----C--------C-----------T--G---G----T--T-----A-----G--C--C--------AT-G---...C-A-----A--------C--T--------------A-----T-----C------------C-ATCCCAT---------------CA-C--- 4149
A.IN.07.NNVA C-----C--------C-----------T--G--GG----T--TT----A-----G--C--C--------AT-G---...C-A-----A--------C--T--------------A-----T----AC-----G------C-ATCCCA-----------------A-C--- 4699
A.IN.95.CRIK_147 C-----C--------C-----------T--G--GG----T--TT----G-----G--C--C--------AT-G---...C-A-----A--------C--T--------G-----A-----T-----C------------C-ATCCCAT------A---------A-C--- 4450
A.PT.x.ALI C-----C--------C-----G-----T--G---G-------TT----A-----G--C--C--------AT-G--T...C-A-----A-----------T--G-----------A--G--T-----C-----G------C-ATCCCAT----------------ATC-G- 4698
A.SN.85.ROD C-----C--------C-----G--------G---G----T--TT----G-----G--T--C--------GT-G---...C-------A--------C--T--G-----------A-----T-----C------------C--TCTCAT---------A------ATT--- 4151
B.CI.88.UC1 G-----T----G---AC----T--T--T--G---G-------------A--------A-----G--G-----A---...C-A-----------A--------------------A--G------G-C--------------A--TCAT---------C-C--ACAGT--- 4686
B.CI.x.20_56 G-----T--------AC----T--T--T--G---G-------------A-----G--A--C--G--G-----A---...C-A-----------A--------------------A---------G-C------------C-A--TCAT---------A-C--ACAGT--- 4681
B.CI.x.EHO ------T-----G--AC-G--T--T--T--G---G-------------G--C-----A---------A-C--A--T...C-A-----A-----A-----T--------------A-----T----A-------------C-A--CCAT--------GA-T--ACA-T--- 4676
B.GH.86.D205_ALT ------T-----G--AC-G--T--T--T--G---G-------------A--------A--C-----G--CT-G---...C-A-----A-----A-----C--G-----G-----A-----T---G-C------------C----CCAT-----C---A-T--ACA-T--- 4678
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 G-----T--T-----AC-G--T--T--T------G-------------G--------A--C-----CA-C--G--T...C-A-----T-----A-----C--------G-----A-----T---G----------------A--TCAT---------A-T--ACA-T--- 3828
G.CI.92.Abt96 ------T--T-----A--------T--T-----GG------RT-----A--C--G--A-----------A--A---...---R----A-----A--T--T--------------A--R-TT-----------------G--AACTCAT--G-----CA-T--TCA-T--- 4032
AB.CM.03.03CM_510_03 ------C-----G--AC----T--T---------G-------------A--------A--C-----G--CT-G---...C-A-----A-----A-----T--G-----G-----R-----T---G-C-----------MC----CCAT-----Y---M-C--ACA-T--- 3817
H2_01_AB.CI.90.7312A G-----T--------AC----T--T--T--G---G-------------A--------A-----G--G-----A---...C-A-----------A-----C--G--G--------A-----T---G-C-----------GC----TCAT---------A-T--ACA-C--- 4687
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 G-----T--------AC----T--T--T--G---G-------------A--------A-----G--G-----A---...C-A-----------A--------------------A-----T---G-C-----------GC----TCAT---------C-T--ACACC--- 4684
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 G-----C--------AC----T--T--T--G---G-------------A--------A--------------A--T...C-A-----------A--------------------A--G--T---G-C-----------GC-A--TCAT---------C-T--ACACC--- 4688
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 G-----T--------AC----T--T--T--G-R-G-------------G--C-----A-----G--G-----A--T...C-A-----------A--------------------A-----T---G-C-----------GC----TCAY---------C-T--ACACC--- 4686
U.FR.96.12034 ---T--T--T--G-----T--T--C--T------G----T--TT-G--G-----G--A-----G-----A--G--T...C-A-----A-----A-----T--G-----------G-----------C-----T-----GC-ACAGCAT--------TA----ACA-T--- 4184
MAC.US.x.17EC1 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 4622
MAC.US.x.17EFR ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 4622
MAC.US.x.1937 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3728
MAC.US.x.2065 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3728
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------------G-------------------G---------------------...-----------------------------G------------------------------------------------------------- 4621
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------------------------------------------------------------------...--------------------------G-----------G---------------------------------------------------- 4623
MAC.US.x.251_BK28 ------------------------------------------------------G---------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 4598
MAC.US.x.80035 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3728
MAC.US.x.81035 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3729
MAC.US.x.85013 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3662
MAC.US.x.87082 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3699
MAC.US.x.92050 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3722
MAC.US.x.92077 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3729
MAC.US.x.93057 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3727
MAC.US.x.93062 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3714
MAC.US.x.95058 ----------------------------------------------------------------------------...-----------------------------------Y------------------------------------------------------- 3716
MAC.US.x.95086 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3585
MAC.US.x.95112 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3718
MAC.US.x.96016 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3729
MAC.US.x.96020 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3721
MAC.US.x.96072 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3733
MAC.US.x.96081 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3731
MAC.US.x.96093 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3729
MAC.US.x.96114 ------------------------------------------------------G---------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3724
MAC.US.x.96123 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3618
MAC.US.x.96135 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3714
MAC.US.x.97009 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3597
MAC.US.x.97074 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3597
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------------------------------------------------------------------------...---------------------------------AG---------------CA-----------------------------------C--- 4108
MAC.US.x.SMM142_patent ----------------------------------------------------------------------------...---------------------------------AG---------------CA-----------------------------------C--- 4108
MAC.US.x.r80025 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3585
MAC.US.x.r90131 ----------------------------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------- 3728
MNE.US.82.MNE_8 G---------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------C--- 4090
MNE.US.x.MNE027 G--------------------------------------------------------------------C------...---------------------------------------------------------------------------------------C--- 4090
SMM.-.pE660.CG7G G--T-----T-----A-----------T------G----T-----G-----C--G--A-----------C--A---...--A-----A-----A--------------G-----A--G------------------------------------A-T-----T--GC--- 4611
SMM.CI.SIVsmCI2 ------C---------T----C--------G---G----T--T-----G-----------A-----G--C--G--T...C-T---C-A-----A--------G-----G-----A-----T-----C-----C--GC-G--A--GCA---------CA-----CA-T--- 3742
SMM.LR.SIVsmLIB1 ------T--T-----A-----------T-GG---G----T--TT-G---------A-A--------------A-CT....-A--G--A-----A-----C--------------G--G--T-----C---A-------------G--T----A---CA----A---T-G- 3700
SMM.SL.92.SL92B T-----T--T-----C--------G---A-T--GG------GTT-------------A--A-----G--C--G---...C-A----GT--------------------C-----C-----T-----C--------G--G--A-CTCAG----A-AACA-C--ACA-T--- 4053
SMM.SL.SIVsmSL92A ------T--T-----AT-G---------------G----T--T-----C--------A--C-----G--A--A---...--A-----C-----A-----------G--------------T--C------A--------C----C-AT--------TA-C----.-T--- 3702
SMM.US.CFU212 ------T--------GC----------T------G-------------C-----G--A--C--------AT-G--T...C-A-----------A-----T--------G-----A--------C--C-----------G-------------A---CA----A---T-G- 3868
SMM.US.D215 G--------------C-----G-----T------G--------T-G--C--------A--C-----------A--T...C-A-----A-----A-----T--G--G--T-----A--------C-----------G--GC----G--T----A---CA----A---C--- 3876
SMM.US.FTq ------C--T-----C-----------T--G--------T--TT-------------A--C--------C--G--T...C-A--G--A--------------------------G--G---------------------C----G---------A--A--------T--- 3904
SMM.US.G078 ------C--T-----CC----------T--------------T--G--C--------------G-----CT-G---...C-A-----------------T--------G-----A-----T--C--C-----------------C--T--------GA----A---T-G- 3882
SMM.US.G932 ---------------C-----------T-----------T--T-----C-----------------G---------...C-A-----A--------------------G-----A--------------------------------T---------C----T---C--- 3871
SMM.US.M919 ---T-----T-----A-----------T------G----T-----G-----------A-----------C--A---...--A-----A-----A--------------G--C--A--G--------C--------------A--------------TA----T--GC--- 3876
SMM.US.M922 ---T-----T-----A-----------T------G----T-----G-----------A---------AG---A---...--A-----A-----A--------------G-----A--G-----C--C-----------------------------TA----T--GC--- 3877
SMM.US.M923 ---T-----T-----A-----------T------G----T--T--G-----------A-----------C--A---...--A-----A-----A--------G-----G-----A-----------C--------------A--------------T-----T--GC--- 3876
SMM.US.M926 ---------T-----A-----------T--------------------------G--A-----G------------...--------A--------------------G-----A-G---------C-------------------------A----A----T---T--- 3876
SMM.US.M934 ------G--T-----A-----------T--------------------------G--A-----G------------...-----G--A-----A--------------G--C--A-G------C--C--------------A----------AC--GA----T---T-G- 3874
SMM.US.M935 ---T-----T-----G-----------T------G----T-----G-----------A-----------C--A---...--A-----A-----A--------------G-----A--G-----C--C-----------------------------TA----T--GC--- 3877
SMM.US.M940 ------T--T------C-------G--T--------------T--G--C--------------G-----CT-G---...C-------A-----------T--------G-----A-----T--C--C-----------------C--T---------A----A---T--- 3882
SMM.US.M946 ------G--T-----A-----------T--------------------------G---------------------...--A--G--A--------------------G--C--A-G------C--C--------------A----------A---GA----T---T--- 3875
SMM.US.M947 ---T-----T-----A-----------T------G-G--T--T--G--A--------A-----------C--A---...C-A-----A-----A--G-----------------A--G--------C-----------G-----------------C-----T--GC--- 3876
SMM.US.M949 ------T--T--G---C-------G--T--------------TT-G-----------------G-----CT-G---...C-A-----------A-----C--------G--C--A-----------C-----------------C--T--------GA----A---C--- 3870
SMM.US.M950 ---------T-----A-----G-----T--------------------------G--A-----G------------...-----G--A--------------------G-----G-G------C--C--------------A----------A---GA----T---T--- 3875
SMM.US.M951 G-----T--T------C----------T--------------T--G--C--------------G-----CT-G---...C-------------A-----C--------G--C--A-----T--C--------------------C--T--------GA----A---T--- 3879
SMM.US.M952 ---G-----T-----A-----------T--------------------------G--A-----G------------...-----G--A-----------G--------G-----A-G------C--C--------------A----------A---GA----T---T--- 3875
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ---T-----T-----A-----------T------G----T-----------C--G--A-----G-----C--A---...--A-----A-----A--------------G-----A--G--------C-----------------------------T-----T--GC--- 4612
SMM.US.x.F236_H4 ---T-----T-----A--------C--T------G----T-----G-----C--G--A-----------C--A---..T-AAA----A-----A--------------G-----A--G--------C-----------------------------T-----T--GC--- 4610
SMM.US.x.H9 ---T-----T---RRA-------A---T------G----T--T-------------AA-----------C--A---...--A-----A-----A-----G--G-----G-----A-----------C---------A-----------------R-T-----T--GC--- 4095
SMM.US.x.PBJ14_15 ---T-----T-----A-----------T------G----T--T--G-----------A-----------C--A---...--A-----A-----A-----G--G-----G-----A-----------C-----------------------------T-----T--GC--- 4389
SMM.US.x.PBJA ---T-----T-----A-----------T------G----T--T--G-----------A-----------C--A---...--A-----A-----A-----G--G-----G-----A-----------C-----------------------------T-----T--GC--- 4388
SMM.US.x.PBJ_143 ---T-----T---RRA-----------T------G----T--T--G-----------A-----------C--A---...--A-----A-----A-----G--G-----G-----A-----------C---------------------------R-T-----T--GC--- 4095
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---T-----T-----A-----------T------G----T--T--G-----------A-----------C--A---...--A-----A-----A-----G--G-----G-----A-----------C--------------A--------------T-----T--GC--- 4581
SMM.US.x.PGM53 ---T--T--T-----A-----------T------G----T-----G-----------A-----------C--A---...--A-----A-----A--------------G-----A--G--------C-----------------------------TA----T--GC--- 4539
SMM.US.x.SME543 ---T-----T-----A-----------T------G----T-----G-----C--G--A-----------C--A---...--A-----A-----A--------------G-----A--G--------C-----------------------------TA----T--GC--- 4625
STM.US.89.STM_37_16 ---------T-----A-----------T--G--GG----T--TT-G--A-----G--A--------G--C--A---...C-A-----A-----A-----T--------G-----A-----T-----C-----G-----GC-A--C-----G-----CA----A--GC--- 4269
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MAC.US.x.239 TGGCCAGACAGATAGTAGACACCTGTGATAAATGTCATCAGAAAGGAGAGGCTATACATGGGCAGGCAAATTCAGATCTAGGGACTTGGCAAATGGATTGTACCCATCTAGAGGGAAAAATAATCATAGTTGCAGTACATGTAGCTAGTGGATTCATAGAAGCAGAGGTA 4792
Pol I__V__A__R__Q__I__V__D__T__C__D__K__C__H__Q__K__G__E__A__I__H__G__Q__A__N__S__D__L__G__T__W__Q__M__D__C__T__H__L__E__G__K__I__I__I__V__A__V__H__V__A__S__G__F__I__E__A__E_
A.CI.88.UC2 -A--A------------A----A----CCC----C--A--------------C-----------A-T----G----AA----CGT------------C--C--A--CT----A--------C--T-----A-----------T--------------------------C 4875
A.DE.x.BEN -A--A------------A--T-A----CCC----C--A-----------A--C-----------A-T----G----AA----CGT------------C-AC--A--CT----A--------C--T-----A-----------T--A--------------------A--C 4875
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----A-----A------A----A----CCC-------A--------G--A--------------A-T-G--G----A--G--C--------------C--C--A--CT-------------C--T-----A-----------T--A--C--G--T-----------A--T 4843
A.GH.x.GH1 -A--A------------A----A----CCC----C--A--------------C-------------T----G----AA----TGTC-----------C--C--A--CT----A-----G--C--T-----A-----------T--A--------------------A--T 4319
A.GM.87.D194 ----A------------A----A----CCC----C--A-----------A--C-----------A-T----G----AA----CGT------------C--C--A--CT----A--------C--T-----A-----G-----T--A--------------------A--C 4319
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----A-----A------A----A----CCC-G--C--A--A-----G--A--------------A-T----G----A-----C--C-----------C--C--A--CT----A--------C--T-----A-----------T--A--------T-----------A--C 4316
A.GM.x.MCN13 -A--A-----A------A----A----CCC-------A--------G-----------------A-T-G--G----AT----C--------------C--C--A--CT----A-----G--C--T-----A-----------T--A--------------------A--C 4320
A.GM.x.MCR35 -A--A-----A------A----A----CCC-------A--------G-----------------A-T-G--G----AT----C--------------C--C--A--CT----A-----G--C--T-----A-----------T--A--------------------A--C 4320
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ----A-----A------A----A----CCC-TGTG--A--------G-----------------A-T----G----A-----C--------------C--C--A---T----A------G-C--T-----A-----------T--A--------T-----G-----A--T 4313
A.GW.87.CAM2CG ----A-----A------A----A----CCC---A---A--------G-----------------A-T----G----AG-G--C--C-----------C--C--A-----------------C--------A-----------T--A--------T-----------A--C 4884
A.GW.x.MDS ----A-----A------A----A----CCC-------A--------------------------A-T----G----CT----C--------------C--C--T---T----A------G-C--T-----A-----------T--A--------T-----G-----A--C 4319
A.IN.07.NNVA ----A-----A------A----A----CCC-------A--------G--------------A--A-T----G----AT----C--G-----------C--C--A---T----A------G-C--------G-----------T--A--------T-----G-----A--C 4869
A.IN.95.CRIK_147 ----A------------A----A----CCC-------A--------------------------A-T----G----A-----T--------------C--C--A---T----A------G-C--T-----A-----G-----T--A--------T-----G-----A--C 4620
A.PT.x.ALI ----A------------A----A----CCC-------G-----G--------------------A-TG---G----A-----C--------------C--C--A--CT----A------G-C------A-A-----G-----T--C-----------------------C 4868
A.SN.85.ROD ----A--G--A------A--T-A----CCC-------A--------G--A--------------A-T----G----A-----C--------------C--C--A---T----A-----G--C--T-----A-----------T--A--------T-----------A--C 4321
B.CI.88.UC1 ----A-A---A------A--T-------------C--A--A-----G--A---G-T-----A----T----G----A-----A--A-----G-----C-----A--CT----A-----GG-C--A-----G-----C--------C--------T-----G--------- 4856
B.CI.x.20_56 ----A-A---A------A-TT-------------C--A--A-----G--A-----T-----A----T----G----A-----A--A-----G-----C-----A--CT----A-----GG-C--A-----G-----C--------C-----G--------G--------- 4851
B.CI.x.EHO ----A-----A------A-TT-------------C--A--A-----G--A-----T-----A----T---------A--------A-----------C-----A---T----------GG-T--A-----G-----T--------C--------------------A--- 4846
B.GH.86.D205_ALT ----A-A----------A-TT-------------C--A--A-----G--A-----T-----A----T----G----C--------A-----G-----C-----A---T----A--------T--A-----G-----C--------C-----G--T--------------- 4848
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ----A-A---A------A--T-------C--------A-----------A-----C-----A----TG---G----A--------A-----------------A--CT-------------T--A-----G-----C--------C--------T-----------A--- 3998
G.CI.92.Abt96 -A--A-A----------A-TT-A-ACC-C-GT--C--A-----------A--C--T-----A----T----G----AT-G--T--------------C--C------T----A------G----------A-----T-----G--C-----C--TG----------A--- 4202
AB.CM.03.03CM_510_03 -R--A-A----------A-TT-Y-----C-----C--A--R-----R--A-----T-----A----T----G----A--------A-----G-----C--C--A---T----A-----G--T--A-----A-----C--------C-----G--Y-----------AR-- 3987
H2_01_AB.CI.90.7312A ----A-A---A------A--T----------------A--A--------A---G-T-----A----T----G----A--------A-----------C-----A---T----A--G---G-C--A-----A-----C--------C-----G--T--------------- 4857
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ----A-A---A------A--T----------R-----A--A--------A---G-T-----A----T----G----A--------A-----------C-----A---T----A--------C--A-----A-----C--------C--------Y-----------R--- 4854
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ----A-A---A------A--T-T--------------A--A--------A---G-T-----A----T----G----A--------A-----------C-----A---T----A--------C--A-----A-----C--------C-----G--T-----------A--- 4858
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ----A-A---A------A--T----------G-----A--A--------A---G-T-----A----T----G----A--------A-----------C-----A---T----A--------C--A-----A-----C--------C--------------------R--- 4856
U.FR.96.12034 -A----A---A------A-T--T---C--GTT--C--G-----------A--C--G-----A----T----A----AG-------A-----------C--------CT-----------G-TG----C--G-----------G--C-----C--T-----------A--G 4354
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4792
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4792
MAC.US.x.1937 ----------R-----------------------------R-------------------------T---------Y--------------------------------------------------------------------------------------------- 3898
MAC.US.x.2065 ------------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3898
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------A----------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4791
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------------A-----------------A--------A----------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------A--- 4793
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------A----------------T------------------------------C--------------A---------G-------------------------------------------A--- 4768
MAC.US.x.80035 ------------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3898
MAC.US.x.81035 ------------------------------------------------------------------Y------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3899
MAC.US.x.85013 ------------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3832
MAC.US.x.87082 -----------------------------------------------------------------RY------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3869
MAC.US.x.92050 ------------------------------------------------------------------Y------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3892
MAC.US.x.92077 ------------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3899
MAC.US.x.93057 ------------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3897
MAC.US.x.93062 ------------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------Y------------------------ 3884
MAC.US.x.95058 ------------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3886
MAC.US.x.95086 ------------------------------------------------------------------T------------------C------------------------------------------------------------------------------------ 3755
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------------------------------Y------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3888
MAC.US.x.96016 ------------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3899
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3891
MAC.US.x.96072 ------------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3903
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3901
MAC.US.x.96093 ------------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3899
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3894
MAC.US.x.96123 ------------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3788
MAC.US.x.96135 -----------------------------------------------------------------RY------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3884
MAC.US.x.97009 ------------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3767
MAC.US.x.97074 -----------------------------------------------------------------R----------------------------A-----------------------------------------------------------------------A--- 3767
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------A---------------A-----------------A--------A----------------T---------C---------------------------------------------G-------------------------------------------A--- 4278
MAC.US.x.SMM142_patent ------A---------------A-----------------A--------A----------------T---------C---------------------------------------------G-------------------------------------------A--- 4278
MAC.US.x.r80025 ------------------------------------------------------------------T------------------C------------------------------------------------------------------------------------ 3755
MAC.US.x.r90131 ------------------------------------------------------------------Y------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3898
MNE.US.82.MNE_8 ------A---------------A--------------------------A----------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------A--- 4260
MNE.US.x.MNE027 ------A---------------A--------------------------A----------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------A--- 4260
SMM.-.pE660.CG7G -A--A-A---------------A-----------C--C-----------A--C-----------A-T----G----A--------------------C-----G--C-----A--C--------T--------------C--G-----------T-----G-----A--- 4781
SMM.CI.SIVsmCI2 ----T-A---A-----GA-------CAC-C-G-----G-----------A-----------A----T----G----A--------A-----------C---------T-G--A------G-C--------A-----G-----T--C-----G--------G-----A--- 3912
SMM.LR.SIVsmLIB1 -A--A-A---------------------C-----C-----A--------A--A--C--C-----A-T----G----AT----A--C--------A--C-----A-----------C--------T-----G--T--------------C--T-----C--------A--G 3870
SMM.SL.92.SL92B -A--T-A----------A-TG-T---A-C-----C--A-----G-----A--G--------T---A-----G----GG----C--A-----G-----C--C-----CT----A-----GG-T--------A-----------G--------C--T--------------- 4223
SMM.SL.SIVsmSL92A -A--T-A---A------A-T--------C-----C--G-----G--------A--T-----A--A-TT---G----CA----A--A--------------C--T--C-----A--G-----T--T-----A-----C-----G-----------------G-----A--- 3872
SMM.US.CFU212 -A--A-A---A--------T--------C-----C--C--A-----G--A-----------A--A-TT---G----------A--C--------------C--A--CT----A---------G-------G-----------G-----------------------A--- 4038
SMM.US.D215 -A--A-AG--A-----------A-----C-----C--C--A-----G--A-----------A--A-TC---G----AT----A-----------------C--A---T----A--T---G-C--A-----A-----C-----------------------------A--- 4046
SMM.US.FTq -A--A-A-------A-T--T--T-----C-----C--C--A-----G-----A--------A--A-T----G----GT-------------------C--C--A--CT----A-----GG----------A-----G-----------------------G-----A--- 4074
SMM.US.G078 -A--A-A---------G--T--------------C--G-----------A-----------A--A-T---C-----AT-G--AGTC--------------C-----C--------C-----TG-T-----A-----G-----G-----------------G-----A--- 4052
SMM.US.G932 -A--T-A---A--------T--A-----------C--C-----------A--C--------A--A-T---------C-----------------------------C--G--A-----------------G--------------C--------TG----------A--G 4041
SMM.US.M919 -A--A-A---------------A--------------A-----------A--C-----------A-T----G----A--------------------C-----A--C--------C--G-----------------G-----G-----------------G-----A--- 4046
SMM.US.M922 -A--A-A-------A-------A-----------C--C-----------A--C-----------A-T----G----A--------------------C-----G--C--------C--------------------------G-----------------G-----A--- 4047
SMM.US.M923 -A--A-A---------------A-----------C--C-----------A--C--------A--A-T----G----A--------------------C-----A--C--------C--------T-----------------G-----------------------A--- 4046
SMM.US.M926 -A----A------------T--A--------G--C-----A-----G--A-----------A----T----------T----A-----------------------C-----A--C---G-G--------------------------------------------A--G 4046
SMM.US.M934 -A----A---------------A-----------C--C--A-----G--A--------------A-T---------C-----A-----------------------C-----A--C---G----------------------------------T-----------A--- 4044
SMM.US.M935 -A--A-A-------A-------A-----------C--C-----------A--C--------A--A-T----G----A--------------G-----C-----G--C--------C--------T-----------------G-----------------G-----A--- 4047
SMM.US.M940 -A--A-A---------G--T--------------C--G-----------A----------------T---CA----GT----AGT------------C--C--A--C--------C---G-TG-T-----G-----G-----G-----------T-----G-----A--- 4052
SMM.US.M946 -A----A---------------A-----------C--C--A-----G--A--------------A-T---------C-----A-----------------------C-----A--C---G---------C---------------------C--T-----------A--- 4045
SMM.US.M947 -A--A-A---------------A--------------C-----------A--C--------A--A-T----G----A--------------------C-----A--C--------C--------T-----------------G--C--------------G-----A--- 4046
SMM.US.M949 -A--A-A------------T------A----------G-----------A-----------A----T---CA----GT----AGT------------C-----A--C--------C-----TG-T-----A-----G-----G-----------------G-----A--- 4040
SMM.US.M950 -A----A---A---A----T--------------C--C--A-----G--A-----------A--A-T---------C-----A-----------------------C-----A--C---G----------------------------------T-----------A--- 4045
SMM.US.M951 -A--A-A------------T--------------C--G--A--------A--G-------------T---CA----AT----AGT------------C--C--A--C--------C---G-C--T-----A-----G-----G-------A---------G-----A--- 4049
SMM.US.M952 -A--A-A---------G--T--A-----------C--A--A-----G--------------A--A-T---------CT----A--C--------------------C-----A--C---G----------------------------------T-----------A--- 4045
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -A--A-A---------------A-----------C--C-----------A--C-----------A-T----G----A--------------------C-----G--C-----A--C--------T-----------------G-----------------G-----A--- 4782
SMM.US.x.F236_H4 -A--A-A---------------A-----------C--C-----------A--C-----------A-T----G----A--------------------C-----G--C-----A--C--------T-----------------G-----------T-----G-----A--- 4780
SMM.US.x.H9 -A--A-A---A-----------A-----------C--C-T---------A--Y-----------A-T----G-R-RA--------------------C-----A--C--------C--------T-----------------G-G---------------G-----A--- 4265
SMM.US.x.PBJ14_15 -A--A-A---------------A-----------C--C-----------A--C--------A--A-T----G----A--------------------C-----A--C--------C--------T-----------------G-----------------G-----A--- 4559
SMM.US.x.PBJA -A--A-A---------------A-----------C--C-----------A--C--------A--A-T----G----A--------------------C-----A--C--------C--------T-----------------G-----------------G-----A--- 4558
SMM.US.x.PBJ_143 -A--A-A---------------A-----------C--C-----------A--Y-----------A-T----G-R-RA--------------------C-----A--C--------C--------T-----------------G-G---------------G-----A--- 4265
SMM.US.x.PBJ_6P6 -A--A-A---------------A-----------C--C-----------A--C--------A--A-T----G----A--------------------C-----A--C--------C--------T-----------------G-----------------G-----A--- 4751
SMM.US.x.PGM53 -A--A-A---------------A---C-------C--C-----------A--C-----------A-T----G----A--------------------C-----A--C--------C--------------A-----------G-----------------G-----A--- 4709
SMM.US.x.SME543 -A--A-A---------------A-------G---C--C-----------A--C-----------A-T----G----A--------------------C-----G--C-----A--C--------T-----------------G-----------T-----G-----A--- 4795
STM.US.89.STM_37_16 -A--A-AG--A-----G--T--A-----C--G--C--C-----------A--------------A-T----G----GT-------------G-----C-----A--------A--C--G-----T-----A--------------------G--T-----G-----A--- 4439

190
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2013



A
lignm

ents
H

IV-2/SIV
C

om
plete

G
enom

es

HIV-2 Genomes

MAC.US.x.239 ATTCCACAAGAGACAGGAAGACAGACAGCACTATTTCTGTTAAAATTGGCAGGCAGATGGCCTATTACACATCTACACACAGATAATGGTGCTAACTTTGCTTCGCAAGAAGTAAAGATGGTTGCATGGTGGGCAGGGATAGAGCACACCTTTGGGGTACCATACAATCC 4962
Pol _V__I__P__Q__E__T__G__R__Q__T__A__L__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__I__T__H__L__H__T__D__N__G__A__N__F__A__S__Q__E__V__K__M__V__A__W__W__A__G__I__E__H__T__F__G__V__P__Y__N
A.CI.88.UC2 --C-----G--AT-------G-----------C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----CT-G--------C-----CC-C-----CA----A--G--------A-----G----------T---T--------AT-------A-----T-----C-- 5045
A.DE.x.BEN --C-----G--AT-------G-----------C--C--A------C----CA-T--G-----A--A--G--CT-G--------C-----CC-C-----CA----A--G-----G--------G----------T---T-----A--AT-------A-----T-----C-- 5045
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --C-----G--A--G-----G--A--------C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----C--G-----------------C-----CA-C--A--G--------------A--G------A----T-----A--AT-------A-----T-------- 5013
A.GH.x.GH1 --C-----G--AT-------G--------G--C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----CT----------C-----CT-C-----CA----A--G-----G--------G---------AT---T--------AT-------A-----T-----C-- 4489
A.GM.87.D194 --C-----G--AT-------G-----------C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----CT-G--------C-----CC-C-----CA----A--G-----G--------G---------AT---T--------AT-------A-----T-------- 4489
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --C-----G--AT-------G--A--------C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----CT-G-----------------C-----CA----A--G--G-----------A----------T---C-----A--AT-------A-----T-------- 4486
A.GM.x.MCN13 --C-----G--AT-------G-----------C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----CT-G-----------------C-----CA----A--G--------A-----A----------T---T-----A--AT-T--C--A-----T-------- 4490
A.GM.x.MCR35 --C-----G--AT-------G-----------C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----CT-G-----------------C-----CA----A--G--------A-----A----------T---T-----A--AT-T--C--A-----T-------- 4490
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --C-----G--AT-------G--A--------G--CT-AC-G---C----CA-T--G-----A--A-----C--G-----------------C-----CA----A--G-----G--A-----A----------T---T-----A--A--------A--G--T-------- 4483
A.GW.87.CAM2CG --C-----G--AT-------G--A--------C--C--A-----------TA----G-----A--A-----CT-------------------C-----CA----A--G--------------A----------T---C-----A--A--------A-----T-----C-- 5054
A.GW.x.MDS --C-----G--A--------G-----------C--C---------C----TA-T--G-----A--A-----CT-G-----------------C-----CA----A--G-----G--------A---------AT---T-----A--AT-------A-----T-------- 4489
A.IN.07.NNVA --C--------AT-------G--A--------C--C--A-----GC-A--TA-T--------A--A-----C--G--------------A--------CA----A--------G--------A----------T---T--------AT-------A-----T-------- 5039
A.IN.95.CRIK_147 --C-----G--A--------G--A--------C--C---------C-A--TA-T--------A--A-----C--G-----------------------CA----A--G--------------G---------AT---T--------AT-------A-----T-------- 4790
A.PT.x.ALI --C--G--G--AT----------A--------C--C--A------C----TA-T--------A--A-----CT-G----------G-----TC-----CA-C--A--G--------------A----------TT--T--------AT-------A-----T-------- 5038
A.SN.85.ROD --C-----G--AT----------A--------C--C--A--G---C-----A-T--G-----A--A-----CT-G--T--------------C-----CA----A--G--G--G--------A---------AT---T-----A--AT-------A-----T-------- 4491
B.CI.88.UC1 --A--C-----A-----------A-----T--C--C--------------CA-------------C-----C--G--------C--C--C--C-----CA-C--A-----C--G-------CG--C------AT---------A--A-----C--------C--T--C-- 5026
B.CI.x.20_56 --A--C-----A--G--------A-----T--C--C--------------CA-------------C-----C--G--------C-----C--C-----CA-C--A-----T--G--------G--C-------T------------AT----C--------C--T--C-- 5021
B.CI.x.EHO --A--C-----A-----------------T--C--C--------GC----CA-------------C-----C--G--------C--C-----C-----CA----A-----T--G--A----CA--C------AT---------A--A--A--C--A--G--C--T----- 5016
B.GH.86.D205_ALT --A--C-----------------------T--C--C--AC----G-----CA-------------C-----C-----------C--C-----C-----CA-C--A-C-AGT-----------A--C-------T---A-----A--A--T-----A-----C--T--C-- 5018
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 --A--C-----A-----------------T--C--C---------C----CA-------------C-----C-----------C--------C-----CA----A-----C--G--A----CA--C------AT---AG----A--G-----C--A-----T--T----- 4168
G.CI.92.Abt96 --C--------A--------G--A------T----C-----------A-----G-----------C-----C-----T-----C--------C-----CA-C--------G--G--------A--C-------T---C--C-----AG-A-----A-----------C-- 4372
AB.CM.03.03CM_510_03 --A--C-----AT----------------T--C--C--------G-----CA----R--------C-----C--G--------C--C-----C-----CA-C--A-----T--G--------A--C-------T---A-----A--G--------A-----C--T--C-- 4157
H2_01_AB.CI.90.7312A --A--C-----A-----------A-----T--C--C--------GC-----A----------C--------CT-G--------C--------C------A----A-----T-----------G--T-------T---A-----A--A--------A-----C-----C-- 5027
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --A--C-----A-----------A-----C--C--C-----G---C-----A-------------C-----C--G--------C--------C------A-C--A-----T-----------G--C-------T---A-----A--AT-------A-----C-------- 5024
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --A--C-----A-----------A-----C--C--C-----G--GC-A---A-------------C-----C--G--------C--------C------A-C--A-----T-----------G--C-------T---A-----A--AT-------A-----C-------- 5028
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --A--C-----A-----------A-----C--C--C-----G---C-----A----------C--C-----C--G--------C--------C------A-C--A-----C-----------G--C-------T---A-----A--AT-------A-----C-------- 5026
U.FR.96.12034 --C--G--G--A--T--T--G--A-----C--G--C--AC----GC-A-----A--G--------C--T---T-G-----------------C-----CA----A--G--------------A----------T---T--------T--------A-----C--T--C-- 4524
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4962
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4962
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4068
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4068
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4961
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---------------------------------------------------------------G-------------------------------------C-------------------------------------------------------------------- 4963
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------------------------------------------------------------------------------C-------------------------------------------------------------------- 4938
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4068
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4069
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4002
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4039
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4062
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4069
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4067
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4054
MAC.US.x.95058 -----------------------------------------------------------------------------Y-------------------------------------------------------------------------------------------- 4056
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3925
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4058
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4069
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4061
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4073
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4071
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4069
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4064
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3958
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4054
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3937
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3937
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------A---------------------------------------A----------------------G----------------------------------------------------------------------------------------------- 4448
MAC.US.x.SMM142_patent -----------A---------------------------------------A----------------------G----------------------------------------------------------------------------------------------- 4448
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3925
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4068
MNE.US.82.MNE_8 ---------------------------------------------------A----------------G-----------------------C----------------------------------------------------------------------------- 4430
MNE.US.x.MNE027 ---------------------------------------------------A----------------G-----------------------C------A---------------------------------------------------------------------- 4430
SMM.-.pE660.CG7G --C--G--G--A-----------A--------G-----------G--A--T--------------C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------C--------------T--A--G-----------G--T--T----- 4951
SMM.CI.SIVsmCI2 --C-----G--------------A------------T-------------TA-------------C--C--CT----------C-----A--C-----CA----C--------G-------------------T---C-----A--A--------------C--T----- 4082
SMM.LR.SIVsmLIB1 -----G--------------G--------T--G------C-------A-T-A----------------C---T-G-----------------C-----CA-C--A--------G--------A------------AAC-----A--G--T---A-A-------------- 4040
SMM.SL.92.SL92B --A--TAGG--A------------------T-G--C--C------A-A---TCA-----------A-AG-----G--T-----C--C-----C--T--CA-C--C--G--G--G--------A---------TT---AG-G--A--GT-------A-----G-----C-- 4393
SMM.SL.SIVsmSL92A -----C--G--A--G--------A-----CT-G--CT----------A--T-CA---------G-A-AG--C--G--T--T--------A--C--T--CA----T--G--G--G-----------------------A-----A--AT----------------T----- 4042
SMM.US.CFU212 -----------------G------------T----C---------------A-T-----------C------T-G--T-----C--------C------A----A-----------A-----A--T------A--AAT-----------------A-----C--T----- 4208
SMM.US.D215 --A-----G--A-----------------------C-----G---------A-T--------C--C-----C--G--T-----C--------C--------C--------G-----A-----A--C-----------T-----A--G--A-----------T--T--C-- 4216
SMM.US.FTq --A-----G--A------------------T-G--C-----G---------A----------C--C------T-G--T-----C--------C--T--CA-C--------G--G--------A--C-----------C-----A--G-----------G--T--T----- 4244
SMM.US.G078 --C--------A-----------A------T-G--C-----G-----A--CA----G-----C--C-----C--G-----------------------------------------------A--C-----------T-----A--------------G-----T----- 4222
SMM.US.G932 --C--------A--------------------G------C-------A---A--------------------T----T--------------C------A----A--G-----G--------A--------------------------------A--G--C-------- 4211
SMM.US.M919 --C-----G--A-----------A--------C------C----------CA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------C--------------T-----G-----C--------T--T----- 4216
SMM.US.M922 --C--G--G--A-----------A--------G------C-------A--TA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------C--------------T--A--G-----------G--T--T----- 4217
SMM.US.M923 --C--G-----A-----------A--------G------C-------A--CA----------C--C-T------G--T--T-----------C--T--CA-A--A-----G--G--A--------T--------T-----T--A--G--------------T--T----- 4216
SMM.US.M926 --------------------G--------------C-----------------------------------C--C-----------------C-----CA----A--------G--------C--C--------------------G--------A-----C-------- 4216
SMM.US.M934 -----------------------A--------G--CT--------------A----G--------------C--T--T--------------C------A----A--------------------C-----------------A--G----------------------- 4214
SMM.US.M935 --C--G--G--A-----------A--------G------C-G-----AA-T--T--------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A-----G--G--A--------C--------------T--A--T--------A--G--T--T----- 4217
SMM.US.M940 --C---------------------------T-G--CT----------A--TA----------C--C-----C--G-----G-----------------------------------------A--C-----------T-----A--------------------T----- 4222
SMM.US.M946 -----------------------A--------G--CT--------------A----G--------C-----C--C-----G-----------C------A----A--------G-----------C-----------------A--G----------------------- 4215
SMM.US.M947 --C--G--G--A--------G--A--------G------C-------A--CA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--------------A--------T--------------T--A--G-----------G--T--T----- 4216
SMM.US.M949 --C---------------------------T-G--C-----------A--TA----G-----C--C-----C--G-----------------------------A-----------------A--C-----------T-----A-----T-------------------- 4210
SMM.US.M950 -----------------------A--------G--CT-------------------G--------------C--C-----------------C------A----A--------G-----------C-----------------A--G----------------------- 4215
SMM.US.M951 --C-----G--A-----G------------T-G--C-----------A--TA----------C--C-----C--G-----------------------------A-----------------A--C-----------T--------------------------T--C-- 4219
SMM.US.M952 -----------------------A--------G--CT-------------------G--------------C--C-----------------C------A----A--------G-----------C-----------------A--G----------------------- 4215
SMM.US.SIVsmE660-FL10 --C--G--G--A-----------A--------G-----------G--A--T--------------C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A-----------A--------C--------------T--A--G-----------G--T--T----- 4952
SMM.US.x.F236_H4 --C--G--G--A-----------A--------G-----------G--A--T-----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------C--------------T--A--G-----------G--T--T----- 4950
SMM.US.x.H9 --C--G-RG--A-----------A--------G------C-------A--CA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------T-----------R--T--A--G------R-------T--T----- 4435
SMM.US.x.PBJ14_15 --C--G--G--A-----------A--------G------C-------A--CA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------T--------------T--A--G--------------T--T----- 4729
SMM.US.x.PBJA -----G--G--A-----------A--------G------C-------A--CA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------T--------------T--A--G--------------T--T----- 4728
SMM.US.x.PBJ_143 --C--GRGG--A-----------A--------G------C-------A--CA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------T-----------R--T--A--G------R-------T--T----- 4435
SMM.US.x.PBJ_6P6 --C--G--G--A-----------A--------G------C-------A--CA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------T--------------T--A--G--------------T--T----- 4921
SMM.US.x.PGM53 -----G--G--A--------G--A--------G------C-------A--TA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------C-----------A--T-----G-----C--------T--T----- 4879
SMM.US.x.SME543 --C--G--G--A-----------A--------G-----------GC-A--T-----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------C--------------T--A--G--------A--G--T--T----- 4965
STM.US.89.STM_37_16 --C--------A-----G------------T-G--------G--G--A---A-----------G-C-----C--G-----G--------C--------CA-C-----G--G-----------A--C--------G--A-----A--A--------A-----T-------- 4609
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MAC.US.x.239 ACAGAGTCAGGGAGTAGTGGAAGCAATGAATCACCACCTGAAAAATCAAATAGATAGAATCAGGGAACAAGCAAATTCAGTAGAAACCATAGTATTAATGGCAGTTCATTGCATGAATTTTAAAAGAAGGGGAGGAATAGGGGATATGACTCCAGCAGAAAGATTAATTA 5132
Pol __P__Q__S__Q__G__V__V__E__A__M__N__H__H__L__K__N__Q__I__D__R__I__R__E__Q__A__N__S__V__E__T__I__V__L__M__A__V__H__C__M__N__F__K__R__R__G__G__I__G__D__M__T__P__A__E__R__L__
A.CI.88.UC2 ---A--C-----------A--------------------A--G-----G---AG------T--A-----G--T---A----G-----A------C-------------------------------------------------------C--G---------C----C- 5215
A.DE.x.BEN ---A--C-----------A--------------------A--G-----G---AG------T--A-----G------A--A-------A------C-G-----------------------------------------------------C------------C----C- 5215
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---A--C--A--------A------------------T-A-----C--G---AGC-----T--A--G--G------A--A-G-----A--------------------------------------------------------------C------------C----C- 5183
A.GH.x.GH1 ---A--C-----------A------------------T-A--G-----G---AG------T--A-----G------A--A--------------C-------------------------------------------------------C------------C----C- 4659
A.GM.87.D194 ---A--C-----------A--------------------A--------G---AG------T--A-----G------A--A-------A------C-------------------------------------------------------C------------C------ 4659
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---A--C-----------A-----------------------------G-----A-----T--A--G--G------A--A-G-----A------C-------------------------------------------------------C----T-------C--G-C- 4656
A.GM.x.MCN13 ---A--C--A--------A--------------------A--------G---AG------T--A-----G------A----------A------C-G------ACA--C-----------------------------------------C------------C----C- 4660
A.GM.x.MCR35 ---A--C--A--------A--------------------A--------G---AG------T--A-----G------A----------A------C-G------ACA--C-----------------------------------------C------------C----C- 4660
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---A--C--A--------A--------------T--T--A--------G-----C-----T--A--G--G------A----------A--------------------------------------------------------------C------------A----C- 4653
A.GW.87.CAM2CG ---A--C--A--------A--------------------A--------G---AG------T--A-----G------A----------A------C-----------------------------------------------------------T--------C----C- 5224
A.GW.x.MDS ---A--C--A--------A-----C--------------A--------G---AG---------A--T--G------A----------A------C-------------------------------------------------------C---T--------C----C- 4659
A.IN.07.NNVA ---A--C-----G-----A-----------------T--A-----C--------C--------A--G--G------A----------A--------------------------------------------------------------C---T----G---C----C- 5209
A.IN.95.CRIK_147 ---A--C-----------A-----------------T--A-----C------AG---------A--G--G------A----------A------C-------------------------------------------------------C---T----G---C----C- 4960
A.PT.x.ALI ---A--C--A--------A--------------------A--------G---AGC-----T--A--G--G------A----G-----A------C-------------------------------------------------------C------------C-C--C- 5208
A.SN.85.ROD ------C--A--------A-----------------T--A-----C------AG---------A-----G------A--A-------A------C--------A----------------------------G---------------------T-------------C- 4661
B.CI.88.UC1 ---A--------------A-----------C--T-----A-----C--------------------C--G---GTA---A----G--AG-T---C---------C---C-----------------------------------------C--T-----G---C--G--- 5196
B.CI.x.20_56 ---A--------------A-----------C--T-----A--------------------------C------GTA---A----G--AG-T--GC---------C---C-----------------------------------------C--T-----G---C------ 5191
B.CI.x.EHO -G-A--------------A-----------C--T--T-----------G-----C-----T--A--T--G---GTA---A----G--AG-T--G---------AC---C-----------------------------------------C--T---------A--G-C- 5186
B.GH.86.D205_ALT ---A-----A--------------------C--T--------------------C---C----A--C------GTA---A----G--AG-T---C--------AC---C-----------------------------------------C--T---------C--G--- 5188
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ---A--------------A-----------C--T--T--A--------------C--------A--C--G---GTA---A----G--AG-T---C---------C---------------------------------------------C--T---------A--G--- 4338
G.CI.92.Abt96 C--------A--G-----A---T----------T--T--A--G--A----------A---T--A--T------------A-------------G-----------A--------------------------------------------C--T---------A------ 4542
AB.CM.03.03CM_510_03 ---A-----A--------A-----------C--T-----A--------G---AGC---C----A--Y------GTR---A----G--AG-T---C-R------AC---C-----------------------------------------C--T---------C--G--- 4327
H2_01_AB.CI.90.7312A ---A--------------A--------------T--T--------------------G-----A--T--G---GTA---A-------AG-T--GC---------C---------------------------------------------C--T-----G---C--G--- 5197
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ------------------A-----------C--T--T--A-----------------G-----A--T--G---GTA---T-G-----AG-T---C---------C---------------------------------------------C--T-----G---C--G--- 5194
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ---------------G--A-----------C--T--T--A-----------------G-----A--T--G---GTA---T-G-R---AG-T---C-------------------------------------------------------C--T-----G---C--G--- 5198
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ------------------A-----------C--T--T--A-----------------G-----A--C--G---GTA---T-G-----AG-T---C---------C---------------------------------------------C--T-----G---C--G--- 5196
U.FR.96.12034 G--A--C--A-----G--A-----C-----------T--A--G--C--------G--------A-----G------A--A-G--G--------CC---------C---C--------------------------------------------T---------A-C---- 4694
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5132
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5132
MAC.US.x.1937 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y-------------- 4238
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4238
MAC.US.x.251_1A11 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------CG-------------------------C-------------------------------- 5131
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5133
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5108
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4238
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4239
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4172
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4209
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4232
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4239
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4237
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4224
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4226
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4095
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4228
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4239
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4231
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4243
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4241
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4239
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4234
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4128
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4224
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4107
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4107
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4618
MAC.US.x.SMM142_patent -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4618
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4095
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4238
MNE.US.82.MNE_8 ------------------------------------T--A---------------------------------------A-G------------------------------------------------------------------------------------C--- 4600
MNE.US.x.MNE027 ------------------------------------T--A---------------------------------------A-G--------------------------------------------------------------------------------G---C--- 4600
SMM.-.pE660.CG7G ------C--A--------------------C--T--TT-A----CC--G-----------T--A-----------C---A----G--T------C-----------------------------------------------------------------------G-C- 5121
SMM.CI.SIVsmCI2 ---A-----A--G--G--A--GT-C--------T--T-----G--C--------C-----T--A--G------------A--------------C-G------TG---C-----------------------------------------C--T---------A--G--- 4252
SMM.LR.SIVsmLIB1 ---------A--------A--G--------C--T--T-----G-CC--------C-A---T-A----------------A--------------C-C------AC------------------------------------------------------------GG-C- 4210
SMM.SL.92.SL92B ---A--------------A-----C---G-CTTA--T--T--G--AA-C-------A---A------------G-G--------G---C-----C---------CA-----------------------------------------------T---------A--G-A- 4563
SMM.SL.SIVsmSL92A ---A--------T--T--A-----------C-----T--C--------G-----C-----T--A--T------GTA--CC----G--AG-----C-G-----TAC------------------------------------------------T--------------C- 4212
SMM.US.CFU212 ------C--A--------------T------------T------CA--------C-----T--A--G---------------------------C-------------------------------------------------------C------------C------ 4378
SMM.US.D215 ---A--C--A--------------T--------------A--G-CC--C--------G-----A--T--G---------A-------TG-----C-C------AC---------------------------------------------C--------G---C-GG-C- 4386
SMM.US.FTq ------C--A--G-----A--------------T---T-A----C---------C--------A-----------C-----------A------C-C-----------------------------------------------------C-----------------C- 4414
SMM.US.G078 ---A-----A--------A--------------T-----A--------G-----G-----T--A--G--G-----C-----------A-----GC-C-----------------------------------------------------C-----------------C- 4392
SMM.US.G932 ---A--------G-----A-----------------TT-A-----------------------A-----G-----C-----G---------------------------------------------------------------------------------------- 4381
SMM.US.M919 ------C--A-----G--------------C--T--T--A----CC--G-----------T--A-----G---------A----G--T------C-----------------------------------------------------------------------G-C- 4386
SMM.US.M922 ---A--C--A--------------------C--T--T--A----CC--G-----------T--A-----G---------A----G--T------C----------------------------------------------------------------G------G-C- 4387
SMM.US.M923 ---------A--G-----------------C--T--T--A----CC--------------T--A-----G---------A-------T------C-------------------------------------------------------C---------------G--- 4386
SMM.US.M926 ---A--C--A--G-----A--------------T--T--A--G--------------------A--G--G---------A-G--G-----------------------------------------------------------------------------------C- 4386
SMM.US.M934 ---A--C--A--G-----A--------------T--T--A--G--------------------A-----G---------A-G--------------------------------------------------------------------------------------C- 4384
SMM.US.M935 ---A--C--A--------------------C--T--T--A----CC--G--------------A-----G---------A----G--T------C----------------------------------------------------------------G------G-C- 4387
SMM.US.M940 ---A--C--A--------A--------------T-----A--------G-----G--G--T--A-----G--------------G--A-----GC-C-----------------------------------------------------C--G--------------C- 4392
SMM.US.M946 ------C--A--G-----A--------------T--T--A--G--------------------A--G--G----G----A-------------G--------------C------------------------------------------------------C----C- 4385
SMM.US.M947 ------C--A--------------------C--T--T--A-----C--G---------G-T--------G---------A-------T------C----------------------------------------------------------------G------G-C- 4386
SMM.US.M949 ---A-----A--------A--------------T--------------G-----G-----T--A--G--G-----C-----------A-----GC-C-----------------------------------------------------C------------------- 4380
SMM.US.M950 ------C--A--G-----A--------------T--T--A--G-----G------G-------A--G--G---------A-G--------------------------------------------------------------------------------------C- 4385
SMM.US.M951 ---A-----A--------A--------------T-----A--G-----G-----A-----T--A--G--G-----C---A-------A------C-C-----------------------------------------------------C------------------- 4389
SMM.US.M952 ------C--A--G-----A--------------T--T--T--G--------------------A--G--G-----------G-----------------------------------------------------------------------------G--------C- 4385
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ------C--A--------------------C--T--TT-A----CC--G-----------T--A-----------C---A----G--T------C-----------------------------------------------------------------------G-C- 5122
SMM.US.x.F236_H4 ------C--A--------------------C--T--TT-A----CC--G-----------T--A-----------C---A----G--T------C----------------T------------------------------------------------------G-C- 5120
SMM.US.x.H9 ------C--AR-G-----------G-----C--T--T--A----CC--------------T--A-----G---------A-------T------C--------A----------C---------------------------------------------------G-C- 4605
SMM.US.x.PBJ14_15 ------C--A--G-----------G-----C--T--T--A----CC--------------T--A-----G---------A---TTT-T------C-----------------------------------------------------------------------G-C- 4899
SMM.US.x.PBJA ------C--A--G-----------G-----C--T--T--A----CC--------------T--A-----G---------A-------T------C-----------------------------------------------------------------------G-C- 4898
SMM.US.x.PBJ_143 ------C--AR-G-----------G-----C--T--T--A----CC--------------T--A-----G---------A-------T------C--------A--------------------------------------------------------------G-C- 4605
SMM.US.x.PBJ_6P6 ------C--A--G-----------G-----C--T--T--A----CC--------------T--A-----G---------A---TTT-T------C-----------------------------------------------------------------------G-C- 5091
SMM.US.x.PGM53 ------C--A--------------------C--T--T--A----CC--G-----------T--A-----G---------A----G--T------C-----------------------------------------------------------------------G-C- 5049
SMM.US.x.SME543 ------C--A--------------------C--T--TT-A----CC--G-----------T--A-----------C--------G--T------C-----------------------------------------------------------------------G-C- 5135
STM.US.89.STM_37_16 ------C--A--------------C--------T--TT-A--G-CC--G-----C-----T--A--T--------CA----------TG-----C-C-----------C--------------G-A----------C-------------C---------------G--- 4779
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MAC.US.x.239 ACATGATCACTACAGAACAAGAGATACAATTTCAACAATCAAAAAACTCAAAATTTAAAAATTTTCGGGTCTATTACAGAGAAGGCAGAGATCAACTGTGGAAGGGACCCGGTGAGCTATTGTGGAAAGGGGAAGGAGCAGTCATCTTAAAGGTAGGGACAGACATTAAG 5302
Pol I__N__M__I__T__T__E__Q__E__I__Q__F__Q__Q__S__K__N__S__K__F__K__N__F__R__V__Y__Y__R__E__G__R__D__Q__L__W__K__G__P__G__E__L__L__W__K__G__E__G__A__V__I__L__K__V__G__T__D__I_
A.CI.88.UC2 -------T--C-----------A--------C-TC---AG------T-----T--C-----A--C-A---------------------------G--------A--C--T--A--A---C-------G--A--------G-----AG-C---------G-------A--A 5385
A.DE.x.BEN -------T--C-----------A--------C-TC---AG------T-----T-----------C-A---------------------------G--------A-----T-----A---C-------G--A--------------AG-C-----------------A--A 5385
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -T--------C-----------A--------C-TC--CG-------T--------A--------C----------T------------------G--------A-----T--G--A---C-------G--A--T-----------AG-C-----------------A--A 5353
A.GH.x.GH1 -------T--C-----------A--------C-TC---AG------T-----T--------C--C-A---------------------------G--------A-----T--A--A---C-------G--A--C-----------AG-C---------G-------A--A 4829
A.GM.87.D194 ----------C-----------A--------C-TC---AG------T-----T--------A--C-A---------------------------G--------A-----T--A------C-------G--A--C-----------AG-C---------G-G-----A--A 4829
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -T--------C-----------A--------C-TC---G-------T--------A-------------------T-------------A-----------C-A-----T--G------C-------------C-----------AG-C--------------T--A--A 4826
A.GM.x.MCN13 -T--------C-----------A--------C-TC--CG-C-----T--------A-------------------T------------------G--------A--------G--A---C-------G--A--C-----------AG-C-----------------A--A 4830
A.GM.x.MCR35 -T--------C-----------A--------C-TC--CG-C-----T--------A-------------------T------------------G--------A--------G--A---C-------G--A--C-----------AG-C-----------------A--A 4830
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -T--------C-----------A--------C-TC---G-------T--------A-------------------T------------------G--------A-----T--G--A--GC-------G--A--C-----------AG-C--------------A--A--A 4823
A.GW.87.CAM2CG -T--------C--------------------C-TC---G-C-----T--------A-------------------T------------------GT-------A-----T--G--A---C-------G--A--C-----------AG-C--------A-----T--A--A 5394
A.GW.x.MDS -T--------C-----------A--------C-TC---G-C-----T--------A-------------------T------------------GT-------A-----T--G------C-------G--A--C-----------AG-C--------A--------A--A 4829
A.IN.07.NNVA ----------CG-------------------C-TC---G-C-----T--------A-------------------T------------------GT-------A-----T--G--A---C-------G--T--C-----G-----AG-C--------A--------A--A 5379
A.IN.95.CRIK_147 -T--------C-----------A--------C-TC---G-C-----T--------A-------------------T------------------GT-------A-----T--G--A---C-------G--A--C-----------AG----------A--------A--A 5130
A.PT.x.ALI -T------T-C-----------A--------C-TC---A-------T-TG--------------C-C------------G--------------G--------A-----T--G------C-------------C-----------AG-T-----------------A--A 5378
A.SN.85.ROD -T--------C--------------------C-TC---G-C-----T--------A---G---------------T------------------GT-------A-----T--G--A---C----------A------------C-AG-C--------A--------A--A 4831
B.CI.88.UC1 -------A--C-----------A-----G--CTTC---G-------T-T-------C-------C-A------------------------------C-----A-----T---------------------------------C--A----------------G--C--A 5366
B.CI.x.20_56 -------AG-C-----------A--------CTTC---G-------T-T-------C-------C-A------------------------------C-----------T---------------------------------C--G----------------G--C--A 5361
B.CI.x.EHO -------A--------------A--------C-TC---A-------T-T------CC-------C--------------------------------C-----------T-----T------------------------------A----------------A--C--A 5356
B.GH.86.D205_ALT -------A--C-----G-----A-----G--CTTC---G-------T-T-------C-------C-A------------------------------C-----------T-----A------------------------------A----------------A--C--A 5358
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -------A---G-------G-----------C-TC---A-------G-T-------C-------C----------T---------------------C-----------T------------------------------------A----------------A--C--A 4508
G.CI.92.Abt96 -------T--------------A---------------A-------T--------------------------------------------C--G--C-----A-----T--------T--------------------T------A----------------A--C--A 4712
AB.CM.03.03CM_510_03 -------A--C-----G-----A-----G--CTTC---G-------T-T-------C-------C-A---Y--------------------------C-----------T-----A------------------------------R----------------A--C--A 4497
H2_01_AB.CI.90.7312A -------A--C-----------A--------CTTC---G-------T-T-------C-------C-A------------------------------C-----------T-----A-----------G------------------A----------------G--C--A 5367
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -------A--C-----------A--------CTTC---G-------T-T-------C-------C-A------------------------------C-----------T------------------------------------G----------------G--C--- 5364
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -------A--C-----------A--------CTTC---G-------T-T-------C-------C-A------------------------------C-----------T------------------------------------G----------------G--C--- 5368
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -------A--C-----------A-------ACTTC---A-------T-T-------C-------C-A------------R-----------------C-----------T------------------------------------G----------------G--C--- 5366
U.FR.96.12034 -------AT-C-----------A--------C-TC-----------T--------------------------------------------C---T-------A--C--A-CA--CT--C-------G--A--------G---C-TA-T--------------------- 4864
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5302
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5302
MAC.US.x.1937 -----R---------------------------------------R-------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------- 4408
MAC.US.x.2065 ----------------------------------------------------------------C--------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4408
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5301
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5303
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5278
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4408
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4409
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4342
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4379
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4402
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4409
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4407
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4394
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4396
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4265
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4398
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4409
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4401
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4413
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4411
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4409
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4404
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4298
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4394
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4277
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------W------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 4277
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------------------A-----------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------------------A------------ 4788
MAC.US.x.SMM142_patent ----------------------A-----------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------------------A------------ 4788
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4265
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4408
MNE.US.82.MNE_8 ----------------------A--------C--------------------------------------------------------------G--------A-----T---------------------------------G-------------------------- 4770
MNE.US.x.MNE027 ----------------------A--------C------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 4770
SMM.-.pE660.CG7G -T--------C-----------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C--- 5291
SMM.CI.SIVsmCI2 -------AT-C-----------A--------C-TC---A-C--------------C---------------------------------------T----------C--G-C-A-C--TC-T--------A--------------TA-T-----------T--------- 4422
SMM.LR.SIVsmLIB1 -T--------C-----------A--------C--------------T--------------------------------------------------C-----A--------------G---------------------------C----------------T-----A 4380
SMM.SL.92.SL92B -T--------C-------T---A-CC----ACTT-A-T---C----T---------C-------------T--------------A-----C-----------------A-CA-----CC-C--------A-----G--T--TG-AA-T--------------A--A--A 4733
SMM.SL.SIVsmSL92A -------A--AG----------A-------AC--T---A----------------C-----A-----------------------------C-----C--------T--T--------C--------------------------AA----------AT----T--A--A 4382
SMM.US.CFU212 -T-----T--C-----------A--------C--G-----C-----T-----------------------------------------------G--------A-----------A-----------------------------------------------T--A--- 4548
SMM.US.D215 -------A--C-----------A--------C--------------T--------------------------------------A--------G--T-----A--------------------------------------------------------------A--- 4556
SMM.US.FTq -T-----T--C-----------A--------C--------------T-----------------------------------G--------C-----------A------------------------------------------A----------------------A 4584
SMM.US.G078 -T-----T--C-----------------------------------T----------------------------T---------------C--G--------A-----------------------------------------------------------G--C--- 4562
SMM.US.G932 ----------C-----------A--------C-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A 4551
SMM.US.M919 -T--------C-----------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A-----------------------------------------------------------G--C--- 4556
SMM.US.M922 -T--------C-----------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A-----------------------------------------------------------G--C--- 4557
SMM.US.M923 -T--------C-----------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------T--C--- 4556
SMM.US.M926 -T-----T--C-----------A--------C-----------------------------------------------------------C-----------------------------------------------------------------------------A 4556
SMM.US.M934 -T--------C-----------A--------C-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A 4554
SMM.US.M935 -T--------C-----------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A-----------------------------------------------------------A--C--- 4557
SMM.US.M940 -T--------C-----------------------------------T--------C-------------------T---------------C-----------------------AT--C--------------------------C-C--------------T-----A 4562
SMM.US.M946 -T--------C-----------A--------C-----------------------------------------------------------C-----------------------------------------------------------------------------A 4555
SMM.US.M947 -T--------C-----------A--------C--------------T------------------------------------------A-C--G--------A------------------------------------------C----------------A--C--- 4556
SMM.US.M949 -T--------C--G--------A--------C--------------T----------------------------T---------------C-----------------------AT--C--------------------------C-C--------------T------ 4550
SMM.US.M950 -T--------------------A--------C-----------------------------------------------------------C-----------------------------------------------------------------------------A 4555
SMM.US.M951 -T--------C-----------A--------C--------------T----------------------------T---------------C-----------------------AT--C--------------------------C-C--------------T------ 4559
SMM.US.M952 -T--------C-----------A--------C-----------------------------------------------------------C-----------------------------------------------------------------------------A 4555
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -T--------C-----------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C--- 5292
SMM.US.x.F236_H4 -T--------C-----------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C--- 5290
SMM.US.x.H9 -T-----T--C-----------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C--- 4775
SMM.US.x.PBJ14_15 -T--------C-----------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C--- 5069
SMM.US.x.PBJA -T--------C-----------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C--- 5068
SMM.US.x.PBJ_143 -T-----T--C-----------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C--- 4775
SMM.US.x.PBJ_6P6 -T--------C-----------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C--- 5261
SMM.US.x.PGM53 -T--------C-----------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G--------A-----------------------------------------------------------G--C--- 5219
SMM.US.x.SME543 -T--------C-----------A--------C--------------T--------------------------------------------C--G-------GA------------------------------------------C----------------G------ 5305
STM.US.89.STM_37_16 -T--------C-----------A-----------------------T--------C-----------------------G-----------------A------------------------------------------------G----------------------A 4949
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MAC.US.x.239 GTAGTACCCAGAAGAAAGGCTAAAATTATCAAAGATTATGGAGGAGGAAAAGAGGTGGATAGCAGTTCCCACATGGAGGATACC...GGAGAGGCTAGAGAGGTGGCA........................TAG..CCTCATAAAATATCTGAAATATAAAACTAAAGA 5443
Pol _K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__K__D__Y__G__G__G__K__E__V__D__S__S__S__H__M__E__D__.__T__G__E__A__R__E__V__.__.__.__.__.__.__.__.__A_
Vif _M__E__E__E__K__R__W__I__A__V__P__T__W__R__I__P__.__E__R__L__E__R__W__H__.__.__.__.__.__.__.__.__S##__L__I__K__Y__L__K__Y__K__T__K__D
A.CI.88.UC2 --------A-----G-----C--G-------GG--C---------A-GC-----C-------T---C-----C------G-G--...A-G----A-G-----------........................---..---TG-C-----C--A-----C-G---A----- 5526
A.DE.x.BEN --------A-----G-----C--G-------GG--C---------A--C-G--AC-------T---C-----C------G-G--...A-G----A-G----AA-----TGCCCTTGTCAAGTACCTGAAATA..........................C-G---A----- 5526
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG A----G--A-----G--A-----G--C----G---C---------A-GCG------------T---------T------G----...A-G----A-G----A------........................---..---TG-C--G-----A---C-C-G---A----- 5494
A.GH.x.GH1 ---A----A-----G-----C--G-------G---C---------A-GC----AC----...T---------C------G-G--AGG-AG----A-G-----------........................---..T--TG-C--G--C--A-----C-G---A-G--- 4970
A.GM.87.D194 --------A-----G-----C--G-------GG--C---------A-GC----AC-------T---------C------G-G--...A-G----A-G-----------........................---..---TG-C--GC-C-----G--C-G---A----- 4970
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---A----A-----------C--G--C----G---C------CC-A-GC-----A--------G--------C------G-G--...A-G----A-G----AA-----........................---..---T--C--G-----A-----C-G---A----- 4967
A.GM.x.MCN13 --------A--G--G--A--C--G--C--------C---------A-GC----AC-------TG--------T------G-G--...A-G----A-G----AA-----........................---..---TG-C--------A-----C-G---A----- 4971
A.GM.x.MCR35 --------A--G--G--A--C--G--C--------C---------A-GC----AC-------TG--------T------G-G--...A-G----A-G----AA-----........................---..---TG-C--------A-----C-G---A----- 4971
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --------A-----G--A--C--G--C--T-----C---------A-GC-----A-------TG-------TT------G-G--...A-G----A-G-----A-----........................---..-T-GG-C--G--CT-------C-G---A----- 4964
A.GW.87.CAM2CG A--A----A--G--G--A--C--G--C----G---C---------A-GC-----C-----------------C------G-G--...A-G---AA-G----A------........................---..---TG-C--G-----A-----C-----AGG--- 5535
A.GW.x.MDS A-------A-----G-----C--G--C----G---C---------A-GC----CA-------TG--C-----T------G----...A-G----A-G----A------........................---..---TG-C--G---T-A-----C-----A----- 4970
A.IN.07.NNVA A--A----A-----G-----C--G--C----GG--C---------A-GC-------------TG--C-----T------G----...A-G----A-G----A------........................---..---TG-C--G-----A-----C-----A----- 5520
A.IN.95.CRIK_147 A--A----A-----G--A--C--G-------GG--C---------A--C-----A-------TG--C-----T----A-G----...A-G----A-G----A------........................---..---TG-C--G-----A-----C-----A----- 5271
A.PT.x.ALI --------A-----G-----C--G--C----G---C---------A-GC-----C-------TG--C-----T------G-G--...A-G----A-G----A------........................---..---TG-C--G--C--A--G--C-G---A----- 5519
A.SN.85.ROD A--A----A-----G--A--C--G--C----G---C---------A--C-----A-------TG--------C------G-G--...A-G----A-G----AA-----........................---..---TG-C--G-----A-----C-----A--G-- 4972
B.CI.88.UC1 ---A----------G--A--A--G--C--A-GGC-C--------G--------AT-----T-TG--A--G--------------...A-GC----------AA-----CAGTCTGGTCAAGTACCTGAAGCA---..........................---A----- 5507
B.CI.x.20_56 ---A-------------A--A--G--C--A-GGC-C-----------------AT-----T-TG--G--G--G-----------...A-GC-----------A-----CAGTCTGGTCAAGTACCTGAAGCA---..........................---A----- 5502
B.CI.x.EHO ---A-------------A--A--G--C--A-GGA-C-----------------AT-----T-----G--G--G-----------...ATGC-----------------CAGTCTAATTAAATACCTGAAATA---..........................G--A----- 5497
B.GH.86.D205_ALT -----------G-----A--A--------A-GGC-C----------------GAT-----T-T---G--G--------------...A-GC-----------A-----CAGTCTGATTAAGTATCTTAAGTA---..........................---AGG--- 5499
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ---A-------------A--A--G--------GA-------------------AT-----T-----G--A--------------...--GC----------AA-----CAGCCTAGTCAAATATCTGAAACA---..........................---A----- 4649
G.CI.92.Abt96 --T--------------A--A-----C--A------------------------------------A--A--------------...A-GC--A--G----A------........................---..T--G-------TCT-A--G-T------A----- 4853
AB.CM.03.03CM_510_03 -----------G--------A--------A-GGC-C----------------GAT-----T-T---G--G-------A------...A-GC-------C---A-----CAGTCTGATCAAATACCTTAAGTA--A..........................---AGG--- 4638
H2_01_AB.CI.90.7312A ---A-------------A--A--G--C--A-GGC-C--------G--------AT-----T-T---A--G--G----A------...A-GC----------AA-----CAGTCTAGTCAAGTATCTGAAGCA---..........................---AGG--- 5508
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --------------------A--G--C--A-GGC-------------------AT-----T-TG--A--G--G-----------...A-GC----------AA-----CAGTCTGGTCAAGTACCTGAAGCA---..........................---A-G--- 5505
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --------------------A--G--C--A-G-C-C-----------------AT-----T-TG--G--G--G-----------...A-GC-----------A-----CAGTCTGGTCAAGTACCTGAAGTA--A..........................---AGG--- 5509
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --------------------A--G--C--A-GGC------------------GAT-----T-TG--A--G--------------...A-GC----------AA-----CAGTCTGRTCAAGTACCTGAAGCA---..........................---AGG--- 5507
U.FR.96.12034 ---A-------G-----A--A--G--C----G---------------------AT-------T------A--T------G-G--...-AGA---T-------A-----CTCCCTGATCAAACACCTG.AGTA--A..........................C--A----- 5004
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 5443
MAC.US.x.17EFR ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 5443
MAC.US.x.1937 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4549
MAC.US.x.2065 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4549
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------------------------------------A-----------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 5442
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------------------------G------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 5444
MAC.US.x.251_BK28 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 5419
MAC.US.x.80035 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4549
MAC.US.x.81035 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4550
MAC.US.x.85013 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4483
MAC.US.x.87082 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4520
MAC.US.x.92050 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4543
MAC.US.x.92077 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4550
MAC.US.x.93057 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4548
MAC.US.x.93062 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4535
MAC.US.x.95058 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4537
MAC.US.x.95086 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4406
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4539
MAC.US.x.96016 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4550
MAC.US.x.96020 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4542
MAC.US.x.96072 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4554
MAC.US.x.96081 -----------------------------Y------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4552
MAC.US.x.96093 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4550
MAC.US.x.96114 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4545
MAC.US.x.96123 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4439
MAC.US.x.96135 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4535
MAC.US.x.97009 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4418
MAC.US.x.97074 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4418
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------G------------------------------------------A-------T---------------------...---------------------........................---..-------------T------------------- 4929
MAC.US.x.SMM142_patent -----------G------------------------------------------A-------T---------------------...---------------------........................---..-------------T------------------- 4929
MAC.US.x.r80025 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4406
MAC.US.x.r90131 ------------------------------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4549
MNE.US.82.MNE_8 -----------------------G------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4911
MNE.US.x.MNE027 -----------------------G------------------------------------------------------------...---------------------........................---..--------------------------------- 4911
SMM.-.pE660.CG7G --------A--G--G--A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...---------------------........................---..------C---C-C-----------C-------- 5432
SMM.CI.SIVsmCI2 ---A----T-----------A--G--C-----G---------------------C---G--A----C--T--T-----A--C--...-AG----A-G--A--A-----CAGCCTGAT...............--A...........-C----T--G-TC--C--A----- 4563
SMM.LR.SIVsmLIB1 --------T--G--------A-----C-----G-----------------------------TG--------T----A------...A-G---AT-------A-----........................---..---A------C----A--G-----C-------- 4521
SMM.SL.92.SL92B --G-----A--------A--A-----C------------------A-GC-----A---G-------G--AGT---------CAGTAGAAGA-TAG-G---C-C-----........................---..-TG---T----TC-AT--G--------A-G--- 4877
SMM.SL.SIVsmSL92A ---A----T-----G--A--A--G--C--A------------------------A-----------G--G-------AA-----...AC-C---T-------AC----CAGCTTAGTGAAATATCTAAAGTA--A..........................---AG---- 4523
SMM.US.CFU212 -----G-----------A-----G--C--A--------------------------------TG--------T-----------...A-G------G----AA-----........................---..---------GC--T-A--------C-------- 4689
SMM.US.D215 -----------------A-TA--G---G-T-----C----C---------------------T---------C-----------...A-G---A--G----A------........................---..T---------C--T-A--G-TC--T-----G-- 4697
SMM.US.FTq --------A--G-----A--A--------------C----C------------AT-------TG--A-----G-----------...A-G------G-----A-----........................---..---------GC--T----------C-------- 4725
SMM.US.G078 --------------G--A----------------------C-----------------G---TG--------C--------C--...--G------------A-----........................---..----------C--T----G-----C-------- 4703
SMM.US.G932 -----------------A------------------------------------------------C-----T-----------...--G----T-------A-----........................---..----------C-C--------C-C--------- 4692
SMM.US.M919 --------A--G--G--A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...--G---------A--------........................---..------C-----CT----------------G-- 4697
SMM.US.M922 --------A--G--G--A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...--G--AA--------------........................---..------C-----CT---------------GG-- 4698
SMM.US.M923 --------A--G--G--A-T---------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...--G-----------A------........................---..------C---C-C-----------C-------- 4697
SMM.US.M926 --G-----A-----G----------------G----------------------A-------TG--C--------------C--...--G------------------........................---..-A--------C--T----------C--C----- 4697
SMM.US.M934 --------A-----G--A---------G----------------------------------TG--C-----G--------C--...--G-----------A------........................---..------------------G-----C-------- 4695
SMM.US.M935 --------A--G--G--A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...--G------------------........................---..------T-----C-----------------G-- 4698
SMM.US.M940 --------------G--A-----------T----------C-----------------G---TG--------C--------C--...--G------------A-----........................---..----------C-C-----G-----C--A-GG-- 4703
SMM.US.M946 --------A-----G--A---------G----------------------------------TG--C-----G--------C--...--G-----------A------........................---..------------------G-----C-------- 4696
SMM.US.M947 --------A--G--G--------------------C-----------------A--------TG--------T-----------...--G-----------A------........................---..------C-----C-----------C-------- 4697
SMM.US.M949 --------------G--A----------------------C-----------------G--ATG--C-----C--------C--...--G------------A-----........................---..----------C-------------T--C-GG-- 4691
SMM.US.M950 --------A-----G--A--------------------------------------------TG--C-----G--------C--...--G------------------........................---..----------C--T----G-----C-------- 4696
SMM.US.M951 --------------G--A----------------------C-----------------G---TG--------C--------C--...--G-----------AA-----........................---..-------------T-A--G-----C--C-G--- 4700
SMM.US.M952 --------A-----G---------------------------------------A-------TG--C-----G--------T--...--G------------------........................---..----------C--T----G-----C-------- 4696
SMM.US.SIVsmE660-FL10 --------A--G--G--A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...---------------------........................---..------T---C-C-----------C-------- 5433
SMM.US.x.F236_H4 --------A--G--G--A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...---------------------........................---..------C---C-C-----------C-------- 5431
SMM.US.x.H9 --------A--G--G--A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...--G-----------A------........................---..------C---C-C-----------C-------- 4916
SMM.US.x.PBJ14_15 --------A--G--G--A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...--G-----------A------........................---..------C---C-C-----------C-------- 5210
SMM.US.x.PBJA --------A--G--G--A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...--G-----------A------........................---..------C---C-C-----------C-------- 5209
SMM.US.x.PBJ_143 --------A--G--G--A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...--G-----------A------........................---..------C---C-C-----------C-------- 4916
SMM.US.x.PBJ_6P6 --------A--G--G--A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...--G-----------A------........................---..------C---C-C-----------C-------- 5402
SMM.US.x.PGM53 --------A-----G--A-----------------------------------AT-------TG--C-----T----A------...--G-----------A------........................---..------C-----CT------T--G------G-- 5360
SMM.US.x.SME543 --------A--G--G--A-----------------C-----------------AT-------TG--------T-----------...---------------------........................---..------C---C-C-----------C-----G-- 5446
STM.US.89.STM_37_16 --------A--G--------------C-----------------------------------TG--------C-----------...A-G------G-----------........................---..----------C--T-A--G-----C-------- 5090
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MAC.US.x.239 TCTACAAAAGGTTTGCTATGTGCCCCATTTTAAGGTCGGATGGGCATGGTGGACCTGCAGCAGAGTAATCTTCCCACTACAGGAAGGAAGCCATTTAGAAGTACAAGGGTATTGGCATTTGACACCAGAAAAAGGGTGGCTCAGTACTTATGCAGTGAGGATAACCTGGT 5613
Vif __L__Q__K__V__C__Y__V__P__H__F__K__V__G__W__A__W__W__T__C__S__R__V__I__F__P__L__Q__E__G__S__H__L__E__V__Q__G__Y__W__H__L__T__P__E__K__G__W__L__S__T__Y__A__V__R__I__T__W__
A.CI.88.UC2 C---G-GGG---GC-------T-----CCAC-----G-----------------T--------G-----A---------A-A-G--A---T---C----GA----G-CA------A-CC-A--G-----------A------TCCT--C--T----A--AC--------- 5696
A.DE.x.BEN C---G-GG----GC-------T-----CCAC-----G-----------------T--------G-----A-----------A-G-AA---T---C-----A----G-CA------A-CC-A--------------A------TCCT--C-------A--AT--------- 5696
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---GG--GG---G--------T-----CCA------G-----------------T--------G-----A------T----A-G-AAT--T--CC----GA----G-CA------A-CC-A--------------A------TCCT----------A--A---------- 5664
A.GH.x.GH1 C---G-GG----GC-------T-----CCAC-----G--------G--------T--------G-----A-----T---A-A-G--A---T---C----GA----G-CA------A-CC-A--G-----------A------TCCT--C--T-------A---------- 5140
A.GM.87.D194 CT--G-GG----GC-------T------CAC-----A-----------------T--------G-----A---------G-A-G--A---T---C----GA----G-CA------A-CC-A--------------A------TCCT--C--T----A---T--------- 5140
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----G--C----GC-------T-----CCA------G--G--------------T--------G-----A------T--A-A-G-AAC--T---C----GA----G-CA------A-CC-A--------------A------TCCT-----T----A--A--G--T---- 5137
A.GM.x.MCN13 ----G--G-C--G--------T-----CCA---A--A-----------------T--------G-----A------T--A---G-AAC--T---C-----A----G-CA------A-CC-A--G-----------A------TCCT-----T----A--A--G--T---- 5141
A.GM.x.MCR35 ----G--G-C--G--------T-----CCA---A--A-----------------T--------G-----A------T--A---G-AAC--T---C-----A----G-CA------A-CC-A--G-----------A------TCCT-----T----A--A--G--T---- 5141
A.GW.86.FG_clone_NIHZ CT--G-G-----A--------T------CA------G--G--------------T--------G-----A--------GA-A--GAAC--T---C-G--GA------CA------A-C--A--------------A------TCCT--C-CT-------A-----T---- 5134
A.GW.87.CAM2CG ----G--C----G--------T-----CCA------A-----------------T--------G-----A------T--AGA-G--AC--T-G-C----GA----G-CA------A-C--A--------------A------TCCT----------A--A--G--T---- 5705
A.GW.x.MDS ----G--G----GC-------C-----CCA------G-----------------T--------G-----A------T-GA-A-G-AAC--T---C----GA----G-CA------A-CC-A--------------A-----TTCCT-A--------A---C-G--T---- 5140
A.IN.07.NNVA ---GG---G---G--------C-----CCA------G--G--------------T--------G-----A------T--A-CA-CAAT---A-CC----GA----G-CA------A--C-A--------------A-----TTCCT----------A--------T---- 5690
A.IN.95.CRIK_147 ----G-------G--------C-----CCA------G--G--------------T--------G-----A------T--A-A--CAAT--T--CA----GA----G-CA------A--C-A---------G----A-----TTCCT----------A------------- 5441
A.PT.x.ALI ----G-------G--------T-----CCA------G-----------------T--------G-----A------T----A-G-A----T---C----GA----G-CA------A-CC-A--------------A------TCCT----------A--A-----T---- 5689
A.SN.85.ROD ----G-------G--------T-----CCA------G-----------------T--------G-----A------T--A-A-G-AAC--T---C----GA----G-CA------A-C--A--------------A------TCCT-----T----A--A-----T---- 5142
B.CI.88.UC1 GT-G---C----C-CT-----C--T--CCAC-----G--------C--------T-----T--------A-----C---A-A----A-GCAT-C-----G--C------------A--C----C--G----GG--A-TCT-G--CT-C-----T--A--AC----A---- 5677
B.CI.x.20_56 GT-G---C----C-CT-----C-----CCAC-----A--------C--------T-----T--------A-----C---A-A------GCAT-CC----GA-C--G---------A--C----C--G----GG--ACTCT-A---T-C-----T-----A-----A---- 5672
B.CI.x.EHO CT-G---C----C-CT-----T--T--CCA------A--------T--------T-----T--------A--T--C--GA-A------GCA---C-------C-----A--C---A-CC----C-------GG--A-TCT-G---T-C-----T--A--AC----A---- 5667
B.GH.86.D205_ALT GT-G---C----C-CT-----C--T--CCAC-----A--------T--------T-----T---A----A--T--C---A-CA-----GCATGGC-------C-----A------A-CC-A--C-------GG--A-TCT-G--CT-C-----T--A--AC----A---- 5669
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 AT-GG--C----CACT-----T--T--CCA------A--------T--------------T--------A-----C---A-A------GCAT--C----GA-C-----A------A-CC----C--G----GG--A-TC--G---G-C-----T--A--AC----A---- 4819
G.CI.92.Abt96 C-----G----CGGTT-----T--T---CAC--A--T--------T--------T--------G-----A------T--ACAA---A-GCA-----G---A--------------A-C-----C--T-----G--A---T-A--CCAG--------A--AT--------- 5023
AB.CM.03.03CM_510_03 GT-G---C----C-CT-----C--T--CCAC-----R--------T--------T-----T--------A--T--C---G-CA---R-GCAY-CC----R--C-----A------A-CC-A--C--G----GG--ACTCT-G--C--C-----T--A--AC----A---- 4808
H2_01_AB.CI.90.7312A AT-G---C----C-CT-----C-----CCAC-----G--------C--------T-----T--------A-----C---A-A-G----GCATGCC----G--C------------A--C----C--G----GG--A-TCT-G---T-C-----T-----AT----A---- 5678
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 R------C----C-CT-----T-----CCAC-----G--------C--------T-----T--------A-----C---A-A---A--GCATGGC----GA-C-----A------A--C----C--G----GG--A-TCT-G--CT-C-----T--A--AT----A---- 5675
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 AT-----C----C-CT-----T-----CCAC-----G--------C--------T-----T--------A-----C---A-A--CA--GCATGGC----G--C-----A------A--C----C-------GG--A-TCT-G---T-C-----T--A--AT----A---- 5679
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 A------C----C-CT---AYY-----CCAC-----G--------C--------T-----T--------A-----C---ARAR--AA-GCATGGA----GA-Y-----A------A--C----C-------RG--A-TCT-G--CT-C-----T--A--AT----A---- 5677
U.FR.96.12034 G-----G--A--G--T------------CAC-----A--------T--------T--------G-----A--T--T---A-AA-----TCA-----G--G--G----CC------A-------------G--G--A-----ATCCT----------A---T----T---- 5174
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5613
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5613
MAC.US.x.1937 ----------------------------------------------------------------------------T----------------K------------------------------------G--------------G------------------------ 4719
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------G--------------R------------------------ 4719
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------- 5612
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------T------------- 5614
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------------------------------------------------------C-------------------------------------------------------G-------------------------------------- 5589
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4719
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4720
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------------------------------------------------------ 4653
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4690
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4713
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4720
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4718
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------------------------------------------------------ 4705
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------M------------------------------------------------------ 4707
MAC.US.x.95086 ---------------------------C---------------------------------------------------------------------------------------A------------------------------------------------------ 4576
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4709
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4720
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4712
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------G--------------------------------------- 4724
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4722
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------------------------------------------------------ 4720
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4715
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4609
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4705
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4588
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------ 4588
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------C----------------CA-------------------------------------------------------------------------------------A---------------G-------------------------------------- 5099
MAC.US.x.SMM142_patent -----------C----------------CA-------------------------------------------------------------------------------------A---------------G-------------------------------------- 5099
MAC.US.x.r80025 ---------------------------C---------------------------------------------------------------------------------------A------------------------------------------------------ 4576
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4719
MNE.US.82.MNE_8 ----------------------------CA---------------------------------------------------A---AA------A---------------------A---------------G----------------C----------A---------- 5081
MNE.US.x.MNE027 ----------------------------CA---------------------------------------------------A----A------G---------------------A----A----------G---------------------------A---------- 5081
SMM.-.pE660.CG7G C-----G-T--C---T------------CA---A--T-----------------T--------------T------T--AGA--T-AG-CT-----G-----------A------A-----G-------------A------------C-------A--A---------- 5602
SMM.CI.SIVsmCI2 AT----------G--T-----A------AAC-----A-----------------T--------------A--T--T--GG-AA---A-TCA--C-----------------C---A--C-A--------G-----A------TC-T----------A-----C--T---- 4733
SMM.LR.SIVsmLIB1 G--GA-C--A-CC--------A------CAC-----A--------G--------T-----T-----G-----T--C--G--A-G--A-GCAT--C----------------C---A----A--------G-----A-----T--C--C-----T--A--AC----T---- 4691
SMM.SL.92.SL92B G---G-G--A-CC-----------A---CAC--A--A-------------AC--AGC-TCT--G--G--T-----CT-GG----G-----T--C--G--G-------T---C---A--C----C-----------A---T-ATCA-GC--------T-----T--T---- 5047
SMM.SL.SIVsmSL92A ---GA-G--A--AGT---C--T------CAC--A--A-----------------T--------------A-----T--GG-AA---A-GC---------G--------A------A--C----------------A-----GTCCTG---------A---C-G------- 4693
SMM.US.CFU212 C-----GC---CA--T-----C------CA---A--T-----------------T--------G--------T---T----A-G--A-TCT--------------------C---A-C--A--------G-----A-----------------T--A--------T---- 4859
SMM.US.D215 C----------C---------A------CA------A-----------------T--T--------------T--C---G-AA---A-TCT--C---------------------A-C-----------------A-----------C-----T--A--A-----A---- 4867
SMM.US.FTq G-----G--A-CC---------------CA------T--------T--------T-----------G---------T--G-A-GG-A-TCT--C-----G--------A------A-C-----------G--G--A--------------------A--A--C------- 4895
SMM.US.G078 G-----G--A--A---------------CA------T--------G--------T---------------------T----A-G--A--C----------A-------A------A-CC----------------A--------------------A--A---------- 4873
SMM.US.G932 G-----G--------------------C-AC--A--T--------------------------------------T--G--A----AC---T-C--------------A------AG------------G-G----------G-------------A--A---------- 4862
SMM.US.M919 C-----G----C---T------------CA---A--T-----------------T------------------------AG---T-AT-CT-----G-----------A------A-------------------A--------------------A--A---------- 4867
SMM.US.M922 C-----G--A-C---T-----A------CA---A--T-----------------T---------------------T--AGA--TAAC-CT--C--G-----------A------A-------------------A-----T--------------A--A---------- 4868
SMM.US.M923 C-----G--A-C---T-----A------CA---A--T-----------------T-----------------T---T--A----T-AG-CT-----G--------G--A------A-C--A--------------------------------------A---------- 4867
SMM.US.M926 C-----G-----C-----------T---CAC-----T--------------------------------A--T---T----A-G--AG------------A--------------A--C----------G-C---A--------------------A--A---------- 4867
SMM.US.M934 C-----G-----C---------------CA---A--T--------------------------------A--T---T-G--A-G--A-------------A--------------A--C----------G--------------------------A--A---------- 4865
SMM.US.M935 C-----G--A-C---T-----A------CA---A--T-----------------T---------------------T--AGA--T-AT-CT-----G-----------A------AG------------------A--------------------A--A---------- 4868
SMM.US.M940 G-----G--A--A---------------CA------T--------G--------T---------------------T----A-G--AG-C---CC----GA--------------A-CC----------G-----A--------------------A--A---------- 4873
SMM.US.M946 C-------G-------------------CA------T--------------------------------A--T---T----A-G--A-------------A-------A------A--C----------------A--------------------A--A---------- 4866
SMM.US.M947 C-----G----C---T------------CA---A--T-----------------T--------G------------T--A---GT-AGGCT-----G--------G--A------A-------------G--------------------------A--A---------- 4867
SMM.US.M949 G-----G--A--A--------A------CA------T-----------------T---------------------T----A-G--AG-C---C-----GA--------------A--C-A--------G-----A--------------------A--A---------- 4861
SMM.US.M950 C----------CC---------------CA---A--T--------------------------------A--T---T-G--A----A---T---C-----A--------------A--C-A--------G-----A--------------------A--.---------- 4865
SMM.US.M951 G-----G--A--G--------A-----CCA------T--------G--------T---------------------T----A-G--A-GC---C-----GA--------------A-CC-A--------------A--------------------A--A---------- 4870
SMM.US.M952 C-----------C---------------CA---A--T--------------------------------A--T---T-G--A----A-------------A--------------A--C----------G-----A--------------------A--A---------- 4866
SMM.US.SIVsmE660-FL10 C-----G-T--C---T------------CA---A--T-----------------T--------------T------T--AGA--T-AG-CT-----G-----------A------A-----G-------------A------------C-------A--A---------- 5603
SMM.US.x.F236_H4 C-----G-T--C---T------------CA---A--T-----------------T--------------T------T--AG---T-AG-CT-----G-----------A------A-----G-------------A--------------------A--A---------- 5601
SMM.US.x.H9 C-----G----C---T-----A------CA---A--T-----------------T--------------------GT--AG---T-AGGCT-----G-----------A------A-------------GR----------------------------A---------- 5086
SMM.US.x.PBJ14_15 C-----G----C---T-----A------CA---A--T-----------------T---------------------T--A----T-A-GCT-----G--------G--A------A-------------G-----------------------------A---------- 5380
SMM.US.x.PBJA C-----G----C---T-----A------CA---A--T-----------------T---------------------T--A----T-A-GCT-----G--------G--A------A-------------G-----------------------------A---------- 5379
SMM.US.x.PBJ_143 C-----G----C---T-----A------CA---A--T-----------------T--------------------GT--AG---T-AGGCT-----G--------G--A------A-------------GR----------------------------A---------- 5086
SMM.US.x.PBJ_6P6 C-----G----C---T-----A------CA---A--T-----------------T---------------------T--A----T-A-GCT-----G--------G--A------A-------------G-----------------------------A---------- 5572
SMM.US.x.PGM53 C-----G----C---T-----A------CA---A--T-----------------T------------------------AGA--T-A-TCT-----G-----------A------A-----G-------------A--------------------A--A---------- 5530
SMM.US.x.SME543 C-----G-T--C----------------CA---A--T-----------------T--------------T------T--AG---TAAG-CT-----G-----------A------A-------------------A------------C-------A--A---------- 5616
STM.US.89.STM_37_16 G---AGC----CA--------------CCA------T--G--------------T-----T-----G--T--T--CT-G--A-G--A-GCA--CC-------T------------A----A--------------A---------GAA-----T-----------T---- 5260
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MAC.US.x.239 ACTCAAAGAACTTTTGGACAGATGTAACACCAAACTATGCAGACATTTTACTGCATAGCACTTATTTCCCTTGCTTTACAGCGGGAGAAGTGAGAAGGGCCATCAGGGGAGAACAACTGCTGTCTTGCTGCAGGTTCCCGAGAGCTCATAAGTACCAGGTACCAAGCCTA 5783
Vif Y__S__K__N__F__W__T__D__V__T__P__N__Y__A__D__I__L__L__H__S__T__Y__F__P__C__F__T__A__G__E__V__R__R__A__I__R__G__E__Q__L__L__S__C__C__R__F__P__R__A__H__K__Y__Q__V__P__S__L_
A.CI.88.UC2 -TA--G-A--G--C-----------T--C---G---G---------CC--A-A--------C------TG-------G-G--A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AC-AT--CCA---------AGCA---------TCA--T 5866
A.DE.x.BEN -TA--G-A--G--C-----------T--C---G---G---------CC--A-A---------------T----------G--A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AC-AT--CCA---------AGCA---------TCA--T 5866
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -TA--G---GG--C-----------T--C---G---G-------TCCC--A-A---------------T----T-----G-----T-----A-----A--------A--G---A-GT-A-----C-------AT-A---CCA---C----GA-CTA-------GTTA--C 5834
A.GH.x.GH1 -TA--G-A-GG--C-----------T--C---G-------------CC--A-A---------------T----------G--A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AC-AT--CCA---------AGTA---------TCA--T 5310
A.GM.87.D194 -TA--G-A--G--C-----------T--C---G---G-------TCCC--A-A--C------------T----------G--A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AC-A---CCA---------AGCA---------TCA--T 5310
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----G-AGGG--C-----------T--C---G---G--------CCC--A-A--C------------T----------G--A--T-----A-----A---------------A-GTCAT----C-------AT-AT--CCA---C-------C-A-------GTCA--C 5307
A.GM.x.MCN13 -TA-GG-A-GG--C-----------T--C---G---G-------TCCC--A-A---------------T-------------A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AT-AT--CCA---C----GAGC---------GTCA--C 5311
A.GM.x.MCR35 -TA-GG-A-GG--C-----------T--C---G---G-------TCCC--A-A---------------T-------------A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AT-AT--CCA---C----GAGC---------GTCA--C 5311
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -TA--G-A--G--C-----------T--C---G---G------T-CCC--A-A---------------T----------G--A--T-----A-----A--------A--G---A--T-AT----C-------AA-A---CC----G----GA-C---------GTCA--T 5304
A.GW.87.CAM2CG --A--G-A--G--C-----------C--C---G---G--------CCC--A-A-----T---------T-------------A--G-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AA-AT--CC----C----GA-C----------TCA--T 5875
A.GW.x.MDS --A--G-A--A--C-----------T--C---G---G-------TCCC--A-A---------------A-------------A--T----CA-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AT-AT--CCAG--C-----A-CT--------G-CA--T 5310
A.IN.07.NNVA -TA--G-A--A--C-----------T--C---G-----------TCCC--A-A---G-----------G-------------A--T-----A-----A--------A--G---A--G-AT----C-------AT-AT--CCAG--C------AC---------G-CA--T 5860
A.IN.95.CRIK_147 --A--G----T--C-----------T--C---G---G-A-----TCCC--A-A---------------G-------------A--T-----A-----A--------A--G---A-GA-AT----C-------AT-AT--CCAG--C----GAAC---------G-CA--T 5611
A.PT.x.ALI -TA--G-A--G--C-----------T--C---G---G-------TCCC--A-A---G-----------T----------G--A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AT-AT--CCAG--C-------CA--------GTCA--C 5859
A.SN.85.ROD --A--G-A--G--C-----------T--C---G---G------TG-CC--A-A-----------------------------A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AT-AT--CC---------GAGC---------GTCA--T 5312
B.CI.88.UC1 -TAA--G--G-----AT--------G-----TG--GTG------CAGC--------G-GT--------T-------------CAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----C-A-----AC-AT--ATC------CG-AGGG------------T-- 5847
B.CI.x.20_56 --AG-G---G-----AC--------------TG-TGTG------CAGC--T-----G-GT--------T-------------CAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----C-A-----AC-AT--ATC---C--CG-CAGG-----------TT-- 5842
B.CI.x.EHO -TGAG-G--G-----AT-----------T--TG-TGTA------CGA---------G-GT--------T---CG--------TAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----CCA-----AC-A---ATC--------CAGG------------TT-- 5837
B.GH.86.D205_ALT -TGAG-G--------AT--------------TG-TGTG------CAGC--------G-GT--------T--------T----CAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----C-A-----AC-AT--ATC------CG-AGGG------------T-- 5839
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -TAAG--A-GT--C-AT--------G-----TG-TGTA------CACC--T-----G-GT--------TT------------TAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----C-A-----AC-A---ATC---C----GAGGA-----------TT-- 4989
G.CI.92.Abt96 --A---GA--A----AT--------G------G-GACA-----TCAA---T-----G-AT-------TGA------------T--T-----A-----A--------------G--GA-AT----C-------AC-AT--A-C---------AAGG-----G--T---T-G 5193
AB.CM.03.03CM_510_03 -YGAG-G--------AT--------G-----TG-TGTG------CAGC--------G-GT--------T-------------CAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----C-A-----AC-AT--ATC------CG-AGGG------------T-- 4978
H2_01_AB.CI.90.7312A -TGA-G---G-----AC--------------TG-TGTG------CAGC--T-----G-G---------T-------------CAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----C-A-----AC-A---ATC------CG--GGG-----------TT-- 5848
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -TGA-G---G-----AC--------------TG-TGTG------CAAC--T-----G-G---------T-------------CAAT--------G--A---------------A--A-AT----C-A-----AC-A---ATC---Y--CG--AGG-----------TT-- 5845
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -TGA-G---------AC--------------TG-TGTG------CAAC--T-----G-G---------T-------------CAAT--------G--A---------------A--A-AT----C-A-----AC-A---ATC---C--CG-AAGG-----------TT-- 5849
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -TA--G---G---C-AC--------------TG-TGTG------CAAC--T-----G-G---------T-------------CAAT--------G--A---------------A--A-AT----C-A-----AC-A---ATC------CR--AGG------------T-- 5847
U.FR.96.12034 --A---GAGGT--------------------TG-T-GC------CAA---------G-G-G-------T----------------T--------G--A--------A--------GT-AT----C-------AC--T--ATCG-------GAC-G---------TCTT-- 5344
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5783
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5783
MAC.US.x.1937 --------------------------------------------------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------- 4889
MAC.US.x.2065 ------------------------------------R-------RY---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4889
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5782
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------G-------------------------G------------------------------------------------------------------T------------------------C-------A-----------------G---------------T--- 5784
MAC.US.x.251_BK28 ------G-------------------------G---------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------------G------------------- 5759
MAC.US.x.80035 ---------------------------------------------Y---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4889
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4890
MAC.US.x.85013 --------------------------------M----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4823
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4860
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4883
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4890
MAC.US.x.93057 --------------------------------G------------Y-A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4888
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4875
MAC.US.x.95058 --------R-----------------------G---R--------N---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4877
MAC.US.x.95086 --------------------------------M------------Y---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4746
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4879
MAC.US.x.96016 --------------------------------M----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4890
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4882
MAC.US.x.96072 --------------------------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4894
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4892
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4890
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4885
MAC.US.x.96123 ---------------------------------------------Y---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4779
MAC.US.x.96135 ---------------------------------------------G---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4875
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4758
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4758
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------G-----------------------G-A--------T----------------------------------------------------------------------G------------------------A------------C-------------T--- 5269
MAC.US.x.SMM142_patent --------G-----------------------G-A--------T----------------------------------------------------------------------G------------------------A------------C-------------T--- 5269
MAC.US.x.r80025 --------------------------------M------------Y---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4746
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4889
MNE.US.82.MNE_8 ------G-------------------------G---G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------AC------------T--- 5251
MNE.US.x.MNE027 ------G-------------------------G-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-------------T--- 5251
SMM.-.pE660.CG7G ----C-GA--T--C------------------G-T----------C-------------------------------T---A---------AC-------------------GA--T---------------A--------A---------AA-T--------------- 5772
SMM.CI.SIVsmCI2 -T----G------C-----------C------G-TGTG-----TCAA---A-A--C--T-----C---T----T-A----CA---------A-----A--------------G--GA-AT----C-------A--AT--ATCG--C------AGG------------T-G 4903
SMM.LR.SIVsmLIB1 -TAGT-GA--T--------------G-----TG----------TG-G---------G-G------------------T---A---------------A-----------------GT-A----------------------A---------A--T-----------TT-G 4861
SMM.SL.92.SL92B -----G-A--A-----------------C---G-TGTA-----TCAG---GCA-----T------------------G-----CAC-CG------CAA--------A-----G--GG--T-A--C-A---TG-C-A-G--GT---C---C-C-CTAGT--C-A------- 5217
SMM.SL.SIVsmSL92A -TA-C-GA--T--C-----------C--G---G-TCTG--------AC-GA-A---G-AG--------T----T-AC--GCA---------A-----A-----------G--G---A-AT-A--C-------AC-----ATCT------C-A--TA-----T----TT-- 4863
SMM.US.CFU212 --AGC-GA--T---------------------G-T--------T-CA---------G-AT--------T----------------------A-----A-----------------GT-A-------------A------A----------GAA-T-----------T--G 5029
SMM.US.D215 -TA-T-GA------------------------G-T-G------TG-AC--T----C-AT--A---------------T-G--A--C-----A-----A-----------------GT-AT----------------T----A--------C-A-------------TT-G 5037
SMM.US.FTq --A-C-G--GG--C---T--------------G------------CG---------G----------------T------------------C-----------------------T---------C--------------A----------A--------------T-- 5065
SMM.US.G078 --A-C-G-GGA--C------------------G-T--------TG-GC--------G----------TA--------T---A----------C----A-----------------GT----A-------------------A------C--AA--------------T-G 5043
SMM.US.G932 ------G-------------------------G---G--------C-------------------------------T--------------C----------------------G--------------------T----A---C------A-------------T--- 5032
SMM.US.M919 ----C-GA--T--C------------------G-T-T--------C----------G--------------------T---A---------AC--------------------A--T--------C------A--------A----------A----------------- 5037
SMM.US.M922 ----C-GA--T--C------------------G-T----------C----------G--------------------T---A---------AC--------------------A--T------------------------A----------A----------------- 5038
SMM.US.M923 ----C-GA-----C------------------G-T----------C----------G--------------------T---A---------AC-------------------GA--T---------------A--------A----------A-T------T----T--- 5037
SMM.US.M926 ----C-G------------------G------G----------T-CC--------C-------------------------G----------C-----------------------T------------------------A---------AC----------------- 5037
SMM.US.M934 ----C-G------------------G------G-T----------CC----------------------------------G----------C-----------------------T------------------------A----------C-A--------------- 5035
SMM.US.M935 ----C-GA--T--C------------------G-T----------C----------G--------------------T---A---------AC-------------------GA--T------------------------A----------A-------------T--- 5038
SMM.US.M940 -TA-C-G---T--C------------------G-T--------TG-GC--------G----------TA--------T---A----------C----A-----------------GT----A-------------------A------C--AA--------------T-G 5043
SMM.US.M946 ----C-G------------------G------G-T----------CC----------------------------------G----------C-----------------------T------------------------A----------C-A--------------- 5036
SMM.US.M947 ----C-GA--T--C------------------G-T----------C----------G--------------------T---A---------AC-------------------GAG-T---------------A--------A----------A-T--------------- 5037
SMM.US.M949 -TA-C-G---T--C------------------G-T--------TG-GC--------G----------TA--------T---A----------C----A-----------------GT----A-------------------A------C-GAC-------------TT-G 5031
SMM.US.M950 ----C-G------------------G------G-T----------CC------------------------------T---G----------C-----------------------T------------------------A----------C-A--------------- 5035
SMM.US.M951 -TG-C-G---T--C------------------G-T--------TG-GC-------------------TA--------T---A----------C----A-----------------GT----A-------------------A------C--AA--------------T-G 5040
SMM.US.M952 ----C-G------------------G------G-T----------CC------------------------------T---G----------C-----------------------T------------------------A----------C-A--------------- 5036
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ----C-GA--T--C------------------G-T----------C-------------------------------T---A---------AC-------------------GA--T---------------A--------A---------AA-T--------------- 5773
SMM.US.x.F236_H4 ----C-GA--T--C------------------G-T----------C-------------------------------T---A---------AC-G-A---------------GA--T---------------A--------A---------AA-T--------------- 5771
SMM.US.x.H9 ----C-GA--T--C----------C-------G-T----------C----------G--------------------T---A---------AC--------------------A--T---------------A--------A----------A-T--------------- 5256
SMM.US.x.PBJ14_15 ----C-GA--T--C-----------G------G-T----------C----------G--------------------T---A---------AC--------------------A--T---------------A--------A----------A-T--------------- 5550
SMM.US.x.PBJA ----C-GA--T--C-----------G------G-T----------C----------G--------------------T---A---------AC--------------------A--T---------------A--------A----------A-T--------------- 5549
SMM.US.x.PBJ_143 ----C-GA--T--C----------C-------G-T----------C----------G--------------------T---A---------AC--------------------A--T---------------A--------A----------A-T--------------- 5256
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----C-GA--T--C-----------G------G-T----------C----------G--------------------T---A---------AC--------------------A--T---------------A--------A----------A-T--------------- 5742
SMM.US.x.PGM53 ----C-GA--A--C------------------G-T----------C----------G--------------------T---A---------AC-------------------GA--T---------------A--------A----------A----------------- 5700
SMM.US.x.SME543 ----C-GA--T--C------------------G-T-G--------C-------------------------------T---A---------ACA---A--------------GA--T---------------A--------A---------AA-T--------------- 5786
STM.US.89.STM_37_16 -TA-C-GA--T--C---T--------------G---G------TCAGC--------G----------------------------------------A---------------A-GT-A------------------A---A----------A--------------T-- 5430
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Vpx start
MAC.US.x.239 CAGTACTTAGCACTGAAAGTAGTAAGCGATGTCAGA......TCCCAGGGAGAGAATCCCACCTGGAAACAGTGGAGAAGAGACAATAGGAGAGGCCTTCGAATGGCTAAACAGAACAGTAGAGGAGATAAACAGAGAGGCGGTAAACCACCTACCAAGGGAGCTAATTT 5947
Vpx _M__S__D__.__.__P__R__E__R__I__P__P__G__N__S__G__E__E__T__I__G__E__A__F__E__W__L__N__R__T__V__E__E__I__N__R__E__A__V__N__H__L__P__R__E__L__I__
Vif _Q__Y__L__A__L__K__V__V__S__D__V__R__.__.__S__Q__G__E__N__P__T__W__K__Q__W__R__R__D__N__R__R__G__L__R__M__A__K__Q__N__S__R__G__D__K__Q__R__G__G__K__P__P__T__K__G__A__N__F
A.CI.88.UC2 --A---C----C--AGTG-----GCAAC-AAATGAC...AGAC-----A--A--GG----G--A--------------------C--T--------------G------G----G--TA----A-CCT-G-----------------------G--CC-A-----C---- 6033
A.DE.x.BEN --A---C----C--AGT-------CAAC-AAATGAC...AGAC-----A--A--GG-A--G--A--------------------C--T--------------G------G-G--G--CA----A-CCT-------G-----A--G-----T--G--CC-A-----C---- 6033
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --A-TTC-G--CT-AGT------GCAAC-AAATG-C...AGAC-----AA-A-C-G-A-----A------G----C----TA--T--T--------T----CT------G-A--G-TG-------CC--------------A--G--------G--TC-------T---- 6001
A.GH.x.GH1 --A---C----C--AGTG-----GCAAC-AAATGAC...AGAC-----A--A--GG-A--G--A--------------------C--T--------------G------G----G--TA----A-CCT-------------A--G-----T--G--CC-A-----C---- 5477
A.GM.87.D194 --A---C----C--AGTG-----GCAAC-AAATG-C...AGAC-----A--A--GG-G--G--A--------------------C--T--------------G------G----G--TA----A-CCT-------G-----A--G-----T--G--CC-A-----C---- 5477
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --A-TTC-G--CT-AGT-------CAGC-AAATGAC...AAAC-----A----C---A-----A-----------C-----A--T--C-A------------T------G----G--G-----A-CC--------------A--G--------G--C--------T---- 5474
A.GM.x.MCN13 --A-TT--G--CT-AGTG-----GCAGC-AAATGAC...AGAC-----A--A-CGG-A--C--A-----------C--------T--C-A----------A-T------G----G--G-----A-CC--------------A--G--T-----G--CC-A-----T---- 5478
A.GM.x.MCR35 --A-TT--G--CT-AGTG-----GCAGC-AAATGAC...AGAC-----A--A-CGG-A--C--A-----------C--------T--C-A----------A-T------G----G--GA----A-CC--------------A--G--T-----G--CC-A-----T---- 5478
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --A-TTC-G--CT-AGTG-----GCAAC-AAATGAC...AGA---------A-C-G-G-----A--------C--C--G-----T--C-A-----------C-------G----G----------CT--------------A--G--T----AC---C-A-----C---- 5471
A.GW.87.CAM2CG --A-TTC-G--CT-AGTG-----GCAAC-AAATGAC...AGAC-----A----CCG-A-----A-----------C--------T--C-A-----------CC------G----G--------A-CT--------------A--G--T-----G--CC-------T---- 6042
A.GW.x.MDS --A-TTC-G--CT-AGTG-----GCAAC-AAATG-C...AGAC-----A----C-G-A-----A--------C--C--------T--C-AGC---------CC------G----G--------A-CC-----------------G--T-----G--CC-A-----T---- 5477
A.IN.07.NNVA --A-TT--G--CT-AGT-------CAAC-AAATGAC...AGA------A----C-G-A-----A--------C--C--------T--C-------------CT------G-G--G--G-----A-CC--------------A--G--T-----G--C--------C---- 6027
A.IN.95.CRIK_147 --A-TT--G--CT-AGT------GCAAC-AAATGAC...AGA------A----CGG-A-----A--------C--C--------T--C-------------CT------G----G--G-----A-CC-----------------G--T-----G--C-----A--C---- 5778
A.PT.x.ALI --A-TTC-G--CT-AGTG-----GCAAC-AAATG-C...AAAC-----A--A-C-G-A-----A-----------C--------T--C--------------G------G----G----------CCT----------------G--T-----G--CC-------C---- 6026
A.SN.85.ROD --A-TTC-G--CT-AGTG-----GCAAC-AAATGAC...AGAC-----A----C-G-A-----A--------C--C--------T--C-------------CC-----------G--------A-CC-----------A--A--G--T--------CC-A--A--T---- 5479
B.CI.88.UC1 ----TTC----C--A-GG--CA--CAG--A-GA-A-GATGGA-------------G-G-----A--------C-AC-----A-----------A--A-----T------G-A------A--ACA---C-C-----G-TA--A--C------T-G--CC-A--A--C---- 6017
B.CI.x.20_56 ----TTC----CT-A-G---T---CAA--A-GA-A-AATGGA-------------G-G-----A--------C-AC--G------G----------A----C-------G-A------C---CA--AC-C----AG--A--A--C--T--TT-G--CC-A--A--C---- 6012
B.CI.x.EHO ----TTC----C--A-G---T---CAA--A-GA-A-GATGGA-------------G-A-----A--------C--C-----A---G----------A------------G-G-C----T----AC-TC-C-------TA--A--C--T---T-G--C-----A--T---- 6007
B.GH.86.D205_ALT ----TTC----C--A-GG--C---CAG--A-GA-A-AATGGA-------------G-G-----A--------C-AC-----A---G-------A--A----CT------G-A------A--ACA---C-C-----G-TA-----C-----TT-G--CC-A--A--T---- 6009
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ----TTC----C--A-GG--T--GCAA--A-GAG--AATGGAC------------G-G--G--A--------C--C-----A-----------A--A------------G-A------A--ACA---C-C-------TA--T--C--T--T--G--C-----A--T---- 5159
G.CI.92.Abt96 --A-TTC----CT-AC-------GCAAA-A-GACAT...GGA---A---------G-M-----A-A------C-AC--G--------C--------A------------G-A--------MACA-----C-----GATA--A--C--T--TT----C--------T---- 5360
AB.CM.03.03CM_510_03 ----TTC----C--A-GG--CA--CAG--A-GA-A-AATGGA---------A-----A-----A--G-----C-AC-----A-----------A--A-----K------G-A------A--ACA---C-C-----G-TA--A--C------T-G--CC-A--A--C---- 5148
H2_01_AB.CI.90.7312A ----TTC----CT-A-G---T---CAA--A-GA-A-AATGGA-------------G-G-----A--------C-AC---------G----------A----C-------G-A------A---TA--AC-C-----G--A--A--C-----TT-G--CC-A--A--T---- 6018
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ----TTC----CT-A-G---T---CAA--A-GA-A-AATGGA---A--------GG-G-----A--------C-AC--------------------A-----T------G-A------A--ACA---C-C-----G--A--A--C-----TT----CC----A--C---- 6015
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ----TTC----CT-A-G-------CAA--AAGA-A-AATGGA---A--------GG-G-----A--------C-AC-------------A------A---A-T------G-A------A--ACA---C-C-----G--A--A--C-----TT----CC----A--C---- 6019
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ----TTC----CT-A-G---T---CAA--A-GA-AGAATGGAY--A--R-----RG-G-----A--------C-AC--------------------A----MK------G-A------A--ACA---C-C-----G--A--A--C--T--T--G--CC----A--C---- 6017
U.FR.96.12034 --A-TTC-------C-G--C-T-GCAA----GG---......---A--A--------------A-----TTCA-A------A--TG----------T---AGT------G-A-----T--GAGA--T--C-----G-CA--A--GC-A--T--T--C-----A--T---- 5508
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5947
MAC.US.x.17EFR ------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5947
MAC.US.x.1937 ------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------------------R-----A---------- 5053
MAC.US.x.2065 ------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T------ 5053
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5946
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------G---------TT--------......-------------------------------------------G-------A---------------------------------------------------------------------------- 5948
MAC.US.x.251_BK28 --------------A---------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------------------G---- 5923
MAC.US.x.80035 ------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------R---------------------------------------- 5053
MAC.US.x.81035 ------------------------------------......-----------------------------------------------------------------------------------------R-------------------------------------- 5054
MAC.US.x.85013 ------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G---- 4987
MAC.US.x.87082 ------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5024
MAC.US.x.92050 ------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5047
MAC.US.x.92077 ------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5054
MAC.US.x.93057 ------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5052
MAC.US.x.93062 ------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5039
MAC.US.x.95058 ------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G---- 5041
MAC.US.x.95086 ------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4910
MAC.US.x.95112 ------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5043
MAC.US.x.96016 ------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5054
MAC.US.x.96020 ------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5046
MAC.US.x.96072 ------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A---------- 5058
MAC.US.x.96081 ------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5056
MAC.US.x.96093 ------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5054
MAC.US.x.96114 ------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5049
MAC.US.x.96123 ------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4943
MAC.US.x.96135 -------------------------------Y----......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5039
MAC.US.x.97009 ------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4922
MAC.US.x.97074 ------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----G---- 4922
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------------G---------TC--------......---------------------------------------------------A--------G-----------------------------------------------------G------------- 5433
MAC.US.x.SMM142_patent ----------------G---------TC--------......---------------------------------------------------A--------G-----------------------------------------------------G------------- 5433
MAC.US.x.r80025 ------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4910
MAC.US.x.r90131 ------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5053
MNE.US.82.MNE_8 ----------------G---------TT--------......------A--------------------------------------------A-----------------------------------------------A---------------------T-G---- 5415
MNE.US.x.MNE027 ----------------G---------TT--------......------A--------------------------------------------A-----------------------------------------------A-----------------------G---- 5415
SMM.-.pE660.CG7G -----TC-------A-C---------TC--------......------------G--------------------G-----A-------A---------------------------------A-GA--------G-CA--A-----T-----G--G------------- 5936
SMM.CI.SIVsmCI2 --A-TTC-G--T--C-GGA-TC-CCA-A-ACAG-ATGGGAAG-G-A--A--------------A----C------G-----A--------------T-----G------T----C-----G--A-CAG-------G-GA--A-----A--T--G--C--------G---- 5073
SMM.LR.SIVsmLIB1 ----T-------T-A---------GAGC--------......------A--------------------------------A--T-----------------G------G-A--------G--A--A---------C----A--G-----T-----------AT-G---- 5025
SMM.SL.92.SL92B ---CTG--G--C--A--G------TTAC-AAATGAC...AGAC--A-----A-----------A-----------------A------------------------T--C---AT-----G----CCC-G--TCA-ACA--A---C-A-----------A---T------ 5384
SMM.SL.SIVsmSL92A --A-T---G--TT-A-G--CCT-GCAA...-ATG--......---A--A--ACAG-----T--A--G--------G--C-----------------------C------G-A-----------A--AG-C------ACA--A--G-----TT-G-----------C---- 5024
SMM.US.CFU212 --A--TC---------GT--------TC---G----......------------G--------A-----------------A-----------A--------G-----G--------G--G--A--AC-------G-TA--A-----T-----G-----A---------- 5193
SMM.US.D215 -----T--------A--------GGAAC------A-......------A--------------A-----------------------T--G--A--T------------G-A--------G--A--C----------TA--A-----T--T--------A-----G---- 5201
SMM.US.FTq -----TC-----T-A-G-A--------C--------......------A-----------G--------------------A---------------------------G-G--G-----C--A--T--------G-CA--A--------------------A--G---- 5229
SMM.US.G078 -----TC-----T-A--------G--TT--------......------A-----------------------------------------------------G-----GC-------G----CA-----------G-----T--------T-----------A--G---- 5207
SMM.US.G932 ------C---------G---------TC--------......------A-----G--------------------------------------A--T---------T-------G--G-----A--T--------------A--G--T--T--------------G---- 5196
SMM.US.M919 -----TC-------A-C------G--TC--------......------------G--------------------------A-----------A---------------G----------------T--------G-CA--A--G--T---T-G--G--------G---- 5201
SMM.US.M922 -----TC-------A-C------G--TC--------......---------A--G--------------------------A---C----------------C------G-------------A-----------G-C---A--G--T---T-G--G------T------ 5202
SMM.US.M923 -----TC-------A-C------G--TC--------......------A--------T-----------------------A--------C------------------G-A--------------A--------G-CA--A--G--T--TT-G--G-----A------- 5201
SMM.US.M926 --A-TT-----TT-A-GG--------TC---G----......---------------------------------------T-----------AA-------G------CGA--G-----C--A--AG-------G--A--A-----T--T-----------AT-G---- 5201
SMM.US.M934 --A-TT-----T--A-GG--------TC--------......---------------------------------------------------A---------------C-A--------C-CA--A--------G--A--A--G--T---------------T-G---- 5199
SMM.US.M935 -----TC-------A-C------G--TC--------......---------A--G-----------G--------------A---G----------------C------G-------------A--A--------G-CA--A--G--T---T-G--G------------- 5202
SMM.US.M940 -----TC-----T-AG-------G---T--------......------A-----G--------C--------------G--A--------------T-----G------C-A--------G--A--A--------G-----T--------T-----------A------- 5207
SMM.US.M946 --A-TT-----T--A-GG--------TC--------......------A--------------------------------------------A--T------------C-A--------C-CA--A--------G--A--A--G--T---------------T-G---- 5200
SMM.US.M947 -----TC-------A-C------G--TC--------......C--------A--G------------------------------G----C-----------C------G-A-----------A--C--------G-CA--A--G--T--TT-G--G------T------ 5201
SMM.US.M949 -----TC-----T-A-G------G--TT--------......---------A---------------------------------G----G--A--------C------G-A-----G-----A--A--G-----G-----C-----T--T-----------A------- 5195
SMM.US.M950 --A-TT-----T--A-GG--------TC--------......------A-----------------------------------------------------G------C-A--------C--A--C--------G--A--A--G--T--T-----------AT-G---- 5199
SMM.US.M951 -----TC-----T---G------G--T---------......------A--------------------------------A---G----G--A---------------C-------G--------C--------G-----C--G-----T-----------A--G---- 5204
SMM.US.M952 --A-TT-----T--A-GG--------TC--------......------A-------------------------------CAG----------A-T-C----G-----GC----------C--A---G-------G--A-----G-----T------------T-G---- 5200
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -----TC-------A-C---------TC--------......------------G--------------------G-----A-------A---------------------------------A-GA--------G-CA--A-----T-----G--G------------- 5937
SMM.US.x.F236_H4 -----TC-------A-C---------TC--------......------------G--------------------------A---------A-------------------------------A--A--------G-CA--A-----T-----G--G------------- 5935
SMM.US.x.H9 -----TC-------A-C---------TC-----RSR......------------R--------------------------A--RR----C-----Y-----C------C--------S----A--A--------G-CA--A--G--T--TT-G--R------------- 5420
SMM.US.x.PBJ14_15 -----TC-------A-C------G---C--------......---------------------------------------A--------C-----------C------G-------------A--A--------G-CA--A--G--T--TT-G--G-----A------- 5714
SMM.US.x.PBJA -----TC-------A-C------G---C--------......---------------------------------------A--------C-----------C------G-------------A--A--------G-CA--A--G--T--TT-G--G-----A------- 5713
SMM.US.x.PBJ_143 -----TC-------A-C------G---C-----RSR......------------R--------------------------A--RR----C-----Y-----C------C--------S----A--A--------G-CA--A--G--T--TT-G--R------------- 5420
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----TC-------A-C------G---C--------......---------------------------------------A--------C-----------C------G-------------A--A--------G-CA--A--G--T--TT-G--G-----A------- 5906
SMM.US.x.PGM53 -----TC-------A-C------G--TC--------......------A-----G--------------------------A--------------A--------------------------A--A--------G-CA--A--G--T---T-G--G------------- 5864
SMM.US.x.SME543 -----TC-------A-C---------TC--------......------A-----G-----------------------G--A-------A---------------------------------A-GA--------G-CA--A-----T-----G--G------------- 5950
STM.US.89.STM_37_16 -----------TT-A--------GGAAC--------......------A--------A--G--C------------------G------AG--A--A-----G------C-------G--------C------C-------A--------T-----G-----A--G---- 5594
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MAC.US.x.239 TCCAGGTTTGGCAAAGGTCTTGGGAATACTGGCATGA..TGAACAAGGGATGTCACCAAGCTATGTAAAATACAGATACTTGTGTTTAATACAAAAGGCTTTATTTATGCATTGCAAGAAAGGCTGTAGATGTCTAGGGGAAGGACATGGGGCAGGGGGATGGAGA...C 6112
Vpx F__Q__V__W__Q__R__S__W__E__Y__W__H__D##__E__Q__G__M__S__P__S__Y__V__K__Y__R__Y__L__C__L__I__Q__K__A__L__F__M__H__C__K__K__G__C__R__C__L__G__E__G__H__G__A__G__G__W__R__.__
Vif __P__G__L__A__K__V__L__G__I__L__A__*_
A.CI.88.UC2 -------G-----------C---AG------------..----------C-----T-------CAC---G--T-----T-----CC----G---------A-G-----A---CT---------G--C-CT--C--G----G----------C-G--A---------...- 6198
A.DE.x.BEN -------G-----------C---AG---T--------..----------------G-------CAC---G--T-----T-----CC----G-----A---A------CA----T-----G---G--C-CT--CTGG-----G-ACATG--CCGG-AA----T-GA-GAC- 6201
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -------G-----------C---AG------------..---C-T-----------A---T--CAC---G--T-----T---C-C-----G--GT-T---A-G--C--A---GTT--------G--C-CT--C--G----G----------C-G--A--G------...- 6166
A.GH.x.GH1 -------G-----------C---AG------------..---C--------------------CAC---G--T-----T-----CC-G--G--G--A---G-------A----T-----G---G--C-CT--C--G----G---------AC-G--A---------...T 5642
A.GM.87.D194 -------G-----------C----C---T--------..----------------A----T--CAC---G--T-----T-----CA----G--G--A---G-G-A---A----T------G--G--C-CT--C--G---AG---------CC-G--A---------...- 5642
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -------G-----------C---AG------------..---G-------------G------CAC---G--T-----T-----C-----G--G--A---G-G--C-------T---------G--C-CT--C-GG---------------C----A--G------...T 5639
A.GM.x.MCN13 -------G-----G-----C---AG------------..-----------------A---T--CAC---G--T-----T-----C--------G------A-G--C-CA-----T----G---G--C-CT--C--G----G----------C----A--G------...- 5643
A.GM.x.MCR35 -------G-----G-----C---AG------------..-----------------A---T--CAC---G--T-----T-----C--------G------A-G--C-CA-----T----G---G--C-CT--C--G----G----------C----A--G------...- 5643
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -------C-----G-----C---AG------------..----------------A-------CAC------T-----T-----C--------G-T---AA-G-AC------GCT----G--ATG-C-CT--C--G----G---CATG--CCAGAA---TG-AGAT...- 5636
A.GW.87.CAM2CG -------G-----------C---AG------------..-----------------A---T--CACC--G--T-----T-----C-----G--G--A--AG-G--C--A----TT----G---G--C-CT--C--G----G---G------C----A--G------...- 6207
A.GW.x.MDS -------G-----------C---AG------------..----------------A----T--CAC---G--T-----T-----C-----G--G--A--AA-G-AC--A---G-T-G------G--C-CT--C-GG--------G------C----A--G------...- 5642
A.IN.07.NNVA -------G-----------C----G------------..----------------G----T--CAC---G--T--------A--C--G--G--G--A--AA-G--C--A---GCT-GA-G---G--C-CT--C--G--A-G---G--C----G---A--G------...T 6192
A.IN.95.CRIK_147 -------C-----G-----C----G------------..----------------G----T--CAC------T------C----C--G--G--G--A--AA----C--A---GTT-GA-G---G--C-CT--C--G--A-G---G------C----A--G------...T 5943
A.PT.x.ALI -------G-----------C---AG------------..---------A-------A---T--CAC------T-----------C-----G--G--A---A-G-AC-CA----T--T------G--C-CC--C--G----G---G------C----A---------...T 6191
A.SN.85.ROD -------G-----G-----C---AG------------..----------------GA---T--CAC---G--T-----T-----CA-------G--A--AG-G-AC------GTT-G------G----CT--C--G---AGG---------C----A--G------...- 5644
B.CI.88.UC1 -------C-----G----G-----C--------G---..G-----G--C------AGT--T---ACC-----T----------TGC----G--G--A--AA-G---G----C-AT-CA--G-----------C--GCA---G--C------C--------------...T 6182
B.CI.x.20_56 -------C-------A--------C---T----G---..---G--G--C-----CATT-----CACC-----T--G------CT-C----G-----A--AA-G-A---A---ATTGCA--G-------C---C-G-C----G--C------C--------------...- 6177
B.CI.x.EHO -------C-----G-A--------C---T----G---..G-----G--C------ATT--T---ACC-----T--G--T------C----G-----A--AA-G-----A--C-TTGCA--G--T---G-------GC-------C------C--------------...T 6172
B.GH.86.D205_ALT -------C-----G----------C--------G---..G-----G--C------ATT------ACC-----T----------TGC----G--G--A--AA-G---G----C-AT-CA--G--------G--C--GCA---G--C------C--------------...T 6174
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -------C-----G----------C---T-----C--..G-----G--C---A--ATT-----CACC--G--T------------C-G--G--G--A--AC-G-A------CCTTGCA-GG--A---GC---CT-GC----G--T------C--------------...- 5324
G.CI.92.Abt96 ------------G------C--------T--------..------G--C------G-T--T--CACT--G--T-----T----TGC-G--G---------A-G---G-A-----T--------A--C-C---CT-GCA-A-G--C------C-T--A---------...- 5525
AB.CM.03.03CM_510_03 -------C----------G-----C--------G---..------G--C------AGT--T--CACC-----T-----TC---TGC----G--G--A--AA-G---G----C-AT-CA--G-------C---CAGGCA---G--C------C-R--A---------...T 5313
H2_01_AB.CI.90.7312A -------C----------------C---T----G---..---T--G--C------ATT-----CACC--G--T--G------CT-C-G--------A--AA-G---G-A----TTGCA--G-------C---C--GC---G---C------C--------------...- 6183
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -------C-----G----------C---T----G---..G-----G--C------AGT-----YACC--G--T--G-----ACT-C-G--G-----A--AA-G---G-A----TTTCA--G-------C---C-GGC----G--C------C--------------...- 6180
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -------C-----G----------C---T----G---..G-----G--C------AGT-----CACC--G--T--G-----ACT-C-G--G-----A--AA-G---G-A----T-TCA--G-------C---C-GGC----G--C------C--------------...- 6184
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -------C-----G----------C---T----G---..G-----G--C------A-T-------CC--G--T--G-----ACT-C-G--G-----A--AA-G---G-A----T-TCA--G-----C-C---C-GGC----G--C------C--------------...- 6182
U.FR.96.12034 -------C-----------C---C---------G---..------G--C------GA---T---ACT--G--T-----TC-C---C-G-----G--A--------------------A--G--A---CA---CT-G--------C-----AC----A---------...T 5673
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 6112
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 6112
MAC.US.x.1937 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5218
MAC.US.x.2065 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5218
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------..------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------------...- 6111
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------..-----------------A------------------------------------------------------------------------------------------C------------------...- 6113
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------..-----------------A---------------------------------G--------------------------------------------------------C--------A---------...- 6088
MAC.US.x.80035 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5218
MAC.US.x.81035 -------------------------------------..---G--------------M------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5219
MAC.US.x.85013 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5152
MAC.US.x.87082 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5189
MAC.US.x.92050 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5212
MAC.US.x.92077 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5219
MAC.US.x.93057 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5217
MAC.US.x.93062 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5204
MAC.US.x.95058 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5206
MAC.US.x.95086 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5075
MAC.US.x.95112 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5208
MAC.US.x.96016 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5219
MAC.US.x.96020 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5211
MAC.US.x.96072 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5223
MAC.US.x.96081 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5221
MAC.US.x.96093 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5219
MAC.US.x.96114 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5214
MAC.US.x.96123 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5108
MAC.US.x.96135 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5204
MAC.US.x.97009 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5087
MAC.US.x.97074 -------------------------------------..---------------------------------------------------------A---------------------------------------------------------------------...- 5087
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------------------..-----------------A-------AC---------------------------------------------------------------------------------C------------------...- 5598
MAC.US.x.SMM142_patent -------------------------------------..-----------------A-------AC---------------------------------------------------------------------------------C------------------...- 5598
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5075
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------..-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5218
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------------------..---------------G-A------------G------------------------------------------------------------------------------------------------...- 5580
MNE.US.x.MNE027 -------------------------------------..------------------------------G-----------------------------------------------A------------------------------------------------...- 5580
SMM.-.pE660.CG7G ------------G------C-----------------..----ATG---------GA------CAC------T-----------C--G-----G--A---C-G---G----------------G-----G--CT----A--G-AG---------------------...A 6101
SMM.CI.SIVsmCI2 -------C----G------C-------TT--------..------G--C-------A-GCT--CACTC-G--T---------CTA-----------A--C--G---TGT---GTA-----G--A----C---CT--A-A--G---------T----A---------...G 5238
SMM.LR.SIVsmLIB1 -------C----G------C-------T---------..---G--G--A------G-C------AC------T-----------C--G-----G------A-G---C----C-----A-----------G-----G------------...T----A---------...T 5187
SMM.SL.92.SL92B -------C---AG-----G-------------GTA--..---G-----ATAC-------------C------T-----TG-ACAG-----G-----A--AA-G---CA---C-T--GA--G--A--C-C---CAG---A-----G---TCACAG-----C------...A 5549
SMM.SL.SIVsmSL92A -------C----G------C--------T--------..---G-----A------G--GCA---ACT--G--T------C-A-----G--C--------------------------A-----------G--C-------G-...------C--------------...- 5186
SMM.US.CFU212 ------------G-----G--------T---------..----------------G-------CACT--G--T------C----C-----G--G-----CA-G-----------T-GA-----A--C-AT--CT-GA-A-----T----A---G--A---------...- 5358
SMM.US.D215 ------------G------C-----------------..---G--G--C---------------AC------T------C----C--G--------A-----G-A---A--C-----A--G--A--C-----C--G--A--G--T-----------A-AT------...- 5366
SMM.US.FTq -------C----G------C-----------------..---G---A--------G-------CAC---G--T-----------C--G--C-----------G---G-A--------A--G--A--C---------A-A--G----------------------C-...- 5394
SMM.US.G078 ------------G---------------T---T----..---------A-G----GA-------AC-------C-C--------C--G-----G--A-----G-GG----------T------T--------CT--A-A-----T-----------A--G------...- 5372
SMM.US.G932 -------------------------------------..----------------T----------------T-----------C--------G-----CA-G-----------------------C-----CT----A--G-------A-AT---A---------...- 5361
SMM.US.M919 -------C----G------C-----------------..-A--AT----------GT------CAC------------------C--G-----G--A---C-G----------------G---G-----G--CT---AA----AG--C------------------...T 5366
SMM.US.M922 -------C----G------C-----------------..----ATG---------GA---T--CAC------------------C--G-----G--A---A-G----------------G---A-----G--CT----A----AG---------------------...T 5367
SMM.US.M923 -------C----G------C-----------------..----AT----------GTC-----CACT-----------------C--G-----G--A---C-G--------------------G-----G--CT----A-G--AGT-------G------------...- 5366
SMM.US.M926 -------G----G---A---------------T----..G--G-------------A---T------C----T--------A--C--G--C--G------C-G-----------------------------CT----A-----------------A---------...T 5366
SMM.US.M934 -------G----G-------------------T----..A--G-------------A---T-----GC-G--T--------A--C--G--C--G--------G-----------------G--------G--CT----A-----------------A---------...T 5364
SMM.US.M935 -------C----G------C-----------------..----ATG---------GA------CAC------------------C--G-----G--A---A-G----------------G---A-----G--C-----A----AG--------------G------...T 5367
SMM.US.M940 -------G----G---------------T--------..---------A------GT-GC----AC---G---C-C--------C--------G--A-----G-GG----------T------T--C------T----A--G--T-----------A--G------...- 5372
SMM.US.M946 -------G----G-------------------T----..A--G---------C---G---T-----GC-G--T--------A--C--G--C--G--------G----------------G------------CT----A--------C--------A---------...- 5365
SMM.US.M947 ------------G------C-----------------..----AT----------GTC-----CAC------------------C--G--------A---C-G--------------------G-----G--CT----A-G--AGT--------------------...T 5366
SMM.US.M949 -------G----G---------------T--------..---G-----A------GA-------AC-------C-C--------C--G-----G--A-------GG-----------------T--C-----CT--A-A-----T-----------A--G------...- 5360
SMM.US.M950 -------G----G-------------------T----..A--G-------------A---T-----G--G--T--------A--C--G--C--G--------G-----------------------------CT----A-----------------A---------...- 5364
SMM.US.M951 -------G----G---------------T---T----..------G--A-G----GA------CAC-------C-C--------C--------G--A-------GG----------T------T--C-----C-----A-----T--C--------A--G------...- 5369
SMM.US.M952 -------G----G-------------------T----..A--G-------------A---T------G-G--T-----T--A--C--G--C--G--------G-----A------------------------T----A--------C--------A---------...- 5365
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ------------G------C-----------------..----ATG---------GA------CAC------T-----------C--G-----G--A---C-G---G----------------G-----G--CT----A-----G---------------------...A 6102
SMM.US.x.F236_H4 ------------G------C-----------------..----ATG--A------GA------CAC------T-----------C--G-----G--A---C-G---G----------------G-----G--CT----A--G-AG---------------------...A 6100
SMM.US.x.H9 -------C----G----K-C-----------------..----ATG---------GTC-----CACT----R------------C--G-----G--A---C-G--------------------G-----G--CT----A-G--AG---------------------...- 5585
SMM.US.x.PBJ14_15 -------C----G------C------------T----..----ATG---------GTC-----CACT-----------------C--G-----G--A---A-G--------------------G-----G--CT----A-G--AG---------------------...- 5879
SMM.US.x.PBJA -------C----G------C-----------------..----ATG---------GTC-----CACT-----------------C--G-----G--A---A-G--------------------G-----G--CT----A-G--AG---------------------...- 5878
SMM.US.x.PBJ_143 -------C----G----K-C-----------------..----ATG---------GTC-----CACT----R------------C--G-----G--A---C-G--------------------G-----G--CT----A-G--AG---------------------...- 5585
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------C----G------C-----------------..----ATG---------GTC-----CACT-----------------C--G-----G--A---A-G--------------------G-----G--CT----A-G--AG---------------------...- 6071
SMM.US.x.PGM53 ------------G--------------------G---..----ATG---------GAG-----CAC------------------C--------G--A---C-G---G------------G---G-----G--CT----A----AG---------------------...T 6029
SMM.US.x.SME543 -------------------C-----------------..----ATG--A------GA------CAC------T-----------C--G-----G--A---C-G--------------------G-----G--CT----A-----G---------------------...A 6115
STM.US.89.STM_37_16 -------C----G------------------------..---G---------C-CGGG--------T-----T-----------C--G-----G--A-----G---------A------GG--A--C-----CT-G--------------------A---------...- 5759
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MAC.US.x.239 CAGGACCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGACTAGCATAA...............ATGGAAGAAAGACCTCCAGAAAATGAAGGACCACAAAGGGAACCATGGGATGAATGGGTAGTGGAGGTTCTGGAAGAACTGAAAGAAGAAGCTTTAAAACATTTTGATCCTCGCTTG 6267
Vpx P__G__P__P__P__P__P__P__P__G__L__A__*_
Vpr _M__E__E__R__P__P__E__N__E__G__P__Q__R__E__P__W__D__E__W__V__V__E__V__L__E__E__L__K__E__E__A__L__K__H__F__D__P__R__L_
A.CI.88.UC2 -------G--C-----------------T----TC---................--.............................-TGG-A---G-T-G-A-----T--T--.................--A-A-----------C-A--GG-----------C------ 6306
A.DE.x.BEN A---------C-----------------T----TC---....TGACTGAAGCACCAAC---GTTT--C------G---GGACC----GG-----CTT-G--AG---C------A-A--AAC----AGG---A-A--G--------C----G------------C------ 6367
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----------C...-----T--C-----C----TC---....TGACTGAAGCACCA-C---GTTT--C--G--GG-----ACC----CG----GG---G-------G------A-A-GAA-C---AG----T-A-G---------------G--------C--------- 6329
A.GH.x.GH1 ----------C-----------------T----TC---....TGACTGAAGCACCAAC---GTTT--C------G---GGACC----GG-------T-G---G---C------A-AAGAA------G----A-A--G--------C-----G-----------C------ 5808
A.GM.87.D194 ----------C-----------------T----TC---....TGACTGAAGCACCAAC---GTTT--C------G---GGACC----GG--A--G-T-G--AG-ACC------A-A--AAC----A-G---A-C--G--------C-----------------CT----- 5808
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----------C--------T--C-----TT---TC---....TGACTGAAGCACCA-C---GTTT--C--G--GG---GGACC----CG---------G-------G------A-A--AA-----AG----A-A--G--------------G--------C--------- 5805
A.GM.x.MCN13 ----------C-----------------T----TC---....TGACTGAAGCACCAAC---GTTT--C--G--GG---GGACC----CG---------G-------G---A--A-A--AA-C---AG-A--A-A--GA-------------G--------C--------- 5809
A.GM.x.MCR35 ----------C-----------------T----TC---....TGACTGAAGCACCAAC---GTTT--C--G--GG---GGACC----CG---------G-------G---A--A-A--AA-C---AG-A--A-A--GA-------------G--------C--------- 5809
A.GW.86.FG_clone_NIHZ AG--------C--------A--------TT---TC---....TGACTGAAGCACCAAC----CTC--C--G--GG--AGGACC----CG-----G---G------C-------A-A--AA-C---AG----A-AG---------------GG--------C--------- 5802
A.GW.87.CAM2CG ----------C-----------------GT---TC---....TGACTGAAGCACCAAC---GCTC--------GG---GGACC----CG-----G---G--------------A-A--AA-C---AG---CA-A-----------CC----G--C-----C--------- 6373
A.GW.x.MDS ----------------------------TT---TC---....TGACTGAAGCACCAAC---GCTC--C--G--GG---GGACC----CG-----G---G-------G------A-A--AA-----AG---GA-A-C----------C-T--G--------C-GCA----- 5808
A.IN.07.NNVA ---------TC-----------------TTGG-TT---...ATGACTGAAGCACCAAC---GCTT--C--G---G--AGGACC----CG-----G---G-------G------A-A--AA-C--AAG----A-A----------------GG--------C--C------ 6359
A.IN.95.CRIK_147 ----------C-----------------T----TC---....TGACTGAAGCACCAAC---GCTC--C--G---G-C-GGACC----CG-----G---G-------G------A-A--AA-C--AAG----A-A----------------GG--------C--------- 6109
A.PT.x.ALI ----------C-----------------T----TC---..TGACTGAAGCACC-ACAG--TTTCC--CGGCCGG----GGACC----C.-----G---.-------G------A-A--A--C---AG----A-A----------------GG--------C------A-- 6357
A.SN.85.ROD ----G-----------------------T--G-TC---....TGGCTGAAGCACCAAC---GCTC--C--G-TGG---GGACC----TG-----G---G-------G---A--A-A--AA-CT--AG----A-A-----------------G--------C--------- 5810
B.CI.88.UC1 -------------------T--C-----C-----C---....TGGCAGAAGCAGCCCC---G-CT--------G------A-C-----G--A--G--------A--G-------A---C--CA----G---A-A--GC-------C----GG-----------C------ 6348
B.CI.x.20_56 A------------------T--------C-----C---....TGGCAGAAGCAGCCCC---G-CT--------G-----G-AC-----G--A--G--------A--G-------A---C--C-----G---A-A--GC------------GG-----------C------ 6343
B.CI.x.EHO -------------------T--C-----T-----C---....TGGCAGAAGCAG-CCC---G-TT--------GG--A--AAC--------A-----G-----AC-G-----------C--C-----G---A-A---C-------C-----G--------C--C-----A 6338
B.GH.86.D205_ALT -------------------T--C-----C--G--C---....TGGCAGAAGCAGCCCC---G-TC--------G--C--GAAC--------A-----G-----A--G---A---G----A-C-----G---A-A--GC-------C-----G------------------ 6340
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -------------------T--------CT-G--C---....TGACAGAAGCAGCCCC---G-CT--------G-----G-AC--------A--G--------A--G-------A---C--C-----G---T-A--GC-------C----GG-----------C------ 5490
G.CI.92.Abt96 A------------------T--------T--------G............ATGGCA-------TC--C------G----G-CC--C--G--A--G--------------------A--A------------A-C-----------C--------------C--------- 5683
AB.CM.03.03CM_510_03 -------------------T--C-----C--G--C---....TGGCAGAAGCARCCYC---R-TC--------G--C--GA-C--------A----AG-----A--GA-AR---G----A-C-----G---A-A--GC-------CY----G------------------ 5479
H2_01_AB.CI.90.7312A G------------------T--C-----C-----C---....TGGCAGAAGCAGCCTC---G-CT--------G-----G-AC-----G--A--G--------A--G-------A---C--C-----G---A-A--GC-------C----G------------C------ 6349
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 A------------------T--C-----C-----C---....TGGCAGAAGCAGCCCC---G-CT--------GG----GACC--------A-GG--------A----------A---CA-C-----G--G--A--GC-------C--------------C--C------ 6346
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 A------------------T--C-----C-----C---....TGGCAGAAGCAGCCCC---G-CT--------G------AAC-----G--A-GG--------A--G-------A---CA-CT----G--G--A--GC-------C-----------------C------ 6350
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 A------------------T--C-----C-----C---..TGGCAGAAGCAGCCCCAG---CTCCT-CAG-.GG-.---GA-C-----G--R-GG--------A--G-------A---CA-C-----G--G--A--GC-------C-----------------C------ 6348
U.FR.96.12034 ----G-----------------A------T-GATC---................---C-----T---------GG-C-GG-CC--------A--G--TG----C--G-----GAGA--AA-A-----G-----A------------G---GG------------------ 5827
MAC.US.x.17EC1 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6267
MAC.US.x.17EFR --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6267
MAC.US.x.1937 --------------------------------------...............---------------------------------------------------------------------Y----------R------------------------------------ 5373
MAC.US.x.2065 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5373
MAC.US.x.251_1A11 --------------------------------------...............-----------------------------C---TG--------------G---------------------------------G----G---------------------------- 6266
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------------...............-----------------------------C--------------------------------------------------------------------------------------- 6268
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------------------...............-----------------------------C------------------------------------------------T-------------------------------------- 6243
MAC.US.x.80035 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5373
MAC.US.x.81035 --------------------------------------...............-----------------------C--------------------------------------------------------------------------------------------- 5374
MAC.US.x.85013 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5307
MAC.US.x.87082 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5344
MAC.US.x.92050 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5367
MAC.US.x.92077 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5374
MAC.US.x.93057 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5372
MAC.US.x.93062 --------------------------------------...............-------------------------------Y------------------------------------------------------------------------------------- 5359
MAC.US.x.95058 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5361
MAC.US.x.95086 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5230
MAC.US.x.95112 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5363
MAC.US.x.96016 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5374
MAC.US.x.96020 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5366
MAC.US.x.96072 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5378
MAC.US.x.96081 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5376
MAC.US.x.96093 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5374
MAC.US.x.96114 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5369
MAC.US.x.96123 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5263
MAC.US.x.96135 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5359
MAC.US.x.97009 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5242
MAC.US.x.97074 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5242
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------------------...............-----------------------------C-----------------------G-----------A------A-------------------------G--------------GC-T 5753
MAC.US.x.SMM142_patent --------------------------------------...............-----------------------------C-----------------------G-----------A------A-------------------------G--------------GC-T 5753
MAC.US.x.r80025 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5230
MAC.US.x.r90131 --------------------------------------...............--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5373
MNE.US.82.MNE_8 --------------------------------------...............---------------------G-------C--------------------------------------------G------------------------------------------ 5735
MNE.US.x.MNE027 --------------------------------------...............---------------------G-------C--------------------------------------------G------------------------------------------ 5735
SMM.-.pE660.CG7G ----G---------------------------------..............A----C----------------G------CC-----G-----------------------------A--------G---T-A-----------CC-G--------------------- 6257
SMM.CI.SIVsmCI2 ----------------------------TT-G------...............----CT---CAC--------GG-------C----CC--A--G--------C-C---------A--T--A-----G---A-C--------------G--G--------C-----T--- 5393
SMM.LR.SIVsmLIB1 ----------C--------T--------CT--------................---C------------G--GG-------C----CGC-A-----------C--G-----------A--------G---G-A------------C----------------------- 5341
SMM.SL.92.SL92B -T-----A--A-----------A-----TT-G--C---...................TG---CATG-------GG----GACCAAC-C---A--------------G---A--AGA--T--A---------T----------G--AC-G-----------C--------- 5700
SMM.SL.SIVsmSL92A ----------------------------TT-T--G---.............TGTCTTT-TCCCC---A------G----G-C---C-----A--G--T---------------ACA--A--CT-A-----GA-T---AC------C--G-----------C--C------ 5343
SMM.US.CFU212 A---G--C-----C-----T--------C---------............AAG----C----GCT--C-----GG----G-CC-----G--A--G--G---------------A----A--C-----G--G--C------------AA--GG----------T------- 5516
SMM.US.D215 ----G--------C-----T--C-----C---------...............----C--G-GT----------G-------C-----G--A----------------------GA--A--------G--GA-A-----------C-----G--------C--------A 5521
SMM.US.FTq ----G-----------------------CT--------...............----C----------------G-------C-----G--A--------------G-----------A------------T-A------------C-G--G---------A-------- 5549
SMM.US.G078 ----G---------------------------------...............----C----------------G-------C-----G--A--G-----------G------ACA--A--------G---A-A--GC--------C-G--------------------- 5527
SMM.US.G932 --------------------------------------...............---AC---G------------G-C-----C-----G--A-----G-----C--G--------------C--------GA-A----------------------------A------- 5516
SMM.US.M919 ----G---------------------------------................--AC----------------G------CC-----G--------G--------------------A--------G---A-A-----------CC-G--------------------- 5520
SMM.US.M922 ----G---------------------------------..............A---AC----------------G------CC-----G-----G--G-----------------A--A--------G---G-A-----------C--G-----------C--------- 5523
SMM.US.M923 ----G---------------------------------..............A---AC----------------G------CC-----G--A-----G-----------------A--A--------G---A-A-----------CC-G--C------------------ 5522
SMM.US.M926 ----G-----------------------GT--------..............A----C---------------GG------CC--------------G-----C---------C-A--A------------G-A-----------------G--------C--------- 5522
SMM.US.M934 ----G-----------------------GT--------...............----C---G------------G------CC--------------G---------------A-A--A------------A-A---------T--C----G--C--------------- 5519
SMM.US.M935 ----G---------------------------------..............A---AC----------------G------CC-----G--------G-----------------A--A--------G---G-A-----------C--G-----------C--------- 5523
SMM.US.M940 ----G---------------------A-----------...............----C---------------GG-------C-----G--A--GT----------G------AC---A--------G---A-A---C--------C-G--C------------------ 5527
SMM.US.M946 ----G-----------------------GT--------...............----C---G------------G------CC--------------G---------------A-A--A------------A-A---------T--C----G--C--------------- 5520
SMM.US.M947 ----G---------------------------------..............A----C----------------G------CC-----G-----G--------------------A--A--------G---G-A-----------CC-G-----------C--------- 5522
SMM.US.M949 ----G---------------------------------...............----C---------------GG-------C-----G--A--G-----------G------ACA--A--------G--GG-A---C--------C-G-CT------------------ 5515
SMM.US.M950 ----G-----------------------GT--------...............---AC----------------G------CC--------------G---------------A-A--A------------A-A---------T--C----G--C--------------- 5519
SMM.US.M951 ----G---------------------------------...............----C---------------GG-------C-----G--A--G-----------G------ACA--A--------G--GG-A---C--------C-G--------------------- 5524
SMM.US.M952 ----G-----------------------GT--------...............----C---G------------G------CC--------------G---------------A-A--A--------------A---------T--C----G--C--------------- 5520
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ----G---------------------------------..............A----C----------------G------CC-----G-----------------------------A--------G---T-A-----------CC-G--------------------- 6258
SMM.US.x.F236_H4 ----G---------------------------------..............A----C----------------G------CC-----G-----------------------------A-----A--G---T-A-----------CC-G--------------------- 6256
SMM.US.x.H9 ----G---------------------------------..............A---AC----------------G------CC-----G--------G--------------R--A--A--------G----KA-----------CC-G--C--K--------------- 5741
SMM.US.x.PBJ14_15 ----G---------------------------------..............A---AC----------------G------CC-----G--------G-----------------A--A--------G---A-A-----------CC-G--C------------------ 6035
SMM.US.x.PBJA ----G---------------------------------..............A---AC----------------G------CC-----G--------G-----------------A--A--------G---A-A-----------CC-G--C------------------ 6034
SMM.US.x.PBJ_143 ----G---------------------------------..............A---AC----------------G------CC-----G--------G--------------R--A--A--------G---AGA-----------CC-G--C--K--------------- 5741
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----G---------------------------------..............A---AC----------------G------CC-----G--------G-----------------A--A--------G---A-A-----------CC-G--C------------------ 6227
SMM.US.x.PGM53 ----G---------------------------------.............AA---AC----------------G------CC-----G--------G-----------------AA-A--------G---G-A------------C-G-----C--------------- 6186
SMM.US.x.SME543 ----G---------------------------------..............A----C----------------G------CC-----G-----------------------------A--------G---A-A-----------CC-G--------------------- 6271
STM.US.89.STM_37_16 ----C-----------------------CT-------G..............A---AC-C-C-----------GG-------C-----G--A--------------G-----------A--------G---A-A---C-------CC-GCGG------------------ 5915
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MAC.US.x.239 CTAACTGCACTTGGTAATCATATCTATAATAGACATGGAGACACCCTTGAGGGAGCAGGAGAACTCATTAGAATCCTCCAACGAGCGCTCTTCATGCATTTCAGAGGCGGATGCATCCACTCCAGAATCGGCCAACCTGGGGGAGGAAATCCTCTCTCAGCTATACCGCC 6437
Vpr _L__T__A__L__G__N__H__I__Y__N__R__H__G__D__T__L__E__G__A__G__E__L__I__R__I__L__Q__R__A__L__F__M__H__F__R__G__G__C__I__H__S__R__I__G__Q__P__G__G__G__N__P__L__S__A__I__P__P
Tat exon 1 _M__E__T__P__L__R__E__Q__E__N__S__L__E__S__S__N__E__R__S__S__C__I__S__E__A__D__A__S__T__P__E__S__A__N__L__G__E__E__I__L__S__Q__L__Y__R__
A.CI.88.UC2 ----T---T----AC--CT--------------------A----------A--C--CA----G-------A------A--------C----C------CC------TG---G-T-G--G---A-----T---T--A-AA--A--A---C----TG-C------C----A- 6476
A.DE.x.BEN ----T---T-----CT-CT-----C-------------------------A--C--CA----G-------A--C---A--------C------G----C-------CG-----T-A--G---A-----T---T--A-AA--A--A---C----TG-C-----GC----A- 6537
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ------A-T-----C--CT------G-GC------------------C--AA-C--CA----G-------ATG----G--------C------G----C-------CA-----T-AAAT---A-----T------A-AA------AG-C----T-------------AA- 6499
A.GH.x.GH1 ----TC--T-----C--CT-----C---G---------------A-C---A--C--CA----G--------------A--------C------G----CC------CA--G--T-A--G---A-----TA-----A-AA--A--A---C----T--C-----GC----A- 5978
A.GM.87.D194 ----T---T-----C--CT-------------------------------A-----CA----G---------G----A--------C------G----CA------CG-----TGA--G---A----AG------A-AA--A--A--GC----TG-C-----GC----A- 5978
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --------T-----CT-CT---------C---------------------A--C--CA----G--------GG----A--------C-------C---C-------CA-----TGG------A-----T--------AA-----A-----------------------A- 5975
A.GM.x.MCN13 --------T-----C--CT-----C---C---------------------A--C--CA----G-------ATG----A--------C-----------C-------CG-----T-GG-T---A-----T------A-A------A---C----T--C------C-T--A- 5979
A.GM.x.MCR35 --------T-----C--CT-----C---C---------------------A--C--CA----G-------ATG----A--------C-----------C-------CG-----T-GG-T---A-----T------A-A------A---C----T--C------C-T--A- 5979
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --------T-----C-GAT---------C---G-----------------A--C--CA----G--------------G--------C------GC---C-------CA-----TGG------A-----T-----GA-AA-----------------------------A- 5972
A.GW.87.CAM2CG --------T-----CGGA---------GC---------------------AA----CA----G--------GG----G--------C-------C---C-----G-CA-------A------A-----T------A--A----------------------------AA- 6543
A.GW.x.MDS --------T-----C-GA----------C------------T--------A--C--CA-----------------T-A--------C-------CA--C-------CA-----TGG------A-----T-----GA-AA-----------------------------A- 5978
A.IN.07.NNVA --G-----T-----C-GAT-------C-C----T------------C---A--T--CA----G---------G--T-G--------C--T----CA--C-------CA-----TGG------A--------T-----AA-A-----------------------T--AA- 6529
A.IN.95.CRIK_147 --------T-----C-TAT-C------G-----T----------------A--C--CA----G---------G--T-G--------C--T--T-CA--C-------CA-----TGG------A--G-----------AA--------------------A--------A- 6279
A.PT.x.ALI ----T---T-----CGGCT---------C---------------------AA----CA-G--G-------ATGC---A--------C-----------C-------CA-----TGG--GT--A---G-T------A-AA-----A-----------------------A- 6527
A.SN.85.ROD ----T---T-----C--AT---------C---------------------A--C--CA----G-------A-G----G--------C--T----C---C-------CA-----TGG------A-----T-----GA-AA-----------------------------A- 5980
B.CI.88.UC1 --------G---------TT------C-G---G--------T-------CA-----------G-------A---------G-----C------C-C--C-------C---T--TCAA-----A--G-----A-----A-------------------------------- 6518
B.CI.x.20_56 --------G---------TT------C-G---G--------T-----C-CA-------------------AG--T------------------C-C--C-----G--A--G---CAG-----A--G--T--A-----A-------------------------------- 6513
B.CI.x.EHO T-------------C---TT------C-----G------A-T--------A-----------G-------A-C-------G--G--A------C-C--C--------G--T---CAA-----A--G--T--A-----G-------------------------------- 6508
B.GH.86.D205_ALT --------G--------CTT------C-G---G--------T-------CA-----------G-------A---------------C------C-C--C-------C---T--TCAA-----A--G--T--A---T-A---------------------A---------- 6510
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 --------G---------TT------CGG---G-----G--T---A---CA-----------------------T-----G------------C-C--C--------A--G---CAA-----G--G--T--A-----A----------------------T--------- 5660
G.CI.92.Abt96 --------G--------CT--------G----G--------------C----------------------A------G--GA----T------C----C--TC----A-AC--T-GATG------G--T--AGGGAAC-CA--C-----------A---A---------- 5853
AB.CM.03.03CM_510_03 ----Y---G--------CTT------C-G---GT-------T-------CA--G--------G---G---A---------G-----C------C-C--C-------C---T--TCGA-----A--G-----A--G--A---------------------R---------- 5649
H2_01_AB.CI.90.7312A --------G--------CTT---T--C-G---G--------T-------CA--G----------------AG--T-----G------------C-C--C-----------T--TCAA-----A--G--T--A-----A-------------------------C------ 6519
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --------G--------CTT------C-G---G----------------CA--------G--------C-A---T------A----A------C-C--C-----------T--TCAA-----A--G--T--A-----A-------------------------------- 6516
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --------G--------CTT------C-G---G----------------CA--------G--------C-A---T------A----A------C-C--C-----------T--TCAA-----A--G--T--A-----A----------------------T--------- 6520
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --------G--------CTT------C-G---GT---------------CA--------G--------C-A---T------A----A------C-C--C-----------T--TCAA-----A--G--T--A-----A-------------------------------- 6518
U.FR.96.12034 --------G--------CT-------------G--------T--------A-----------G-------A------G---A----AA-----C-C--C--------G-----TCGG-----A--G------AGCAGCA-----------------A--A--G------- 5997
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6437
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6437
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------ 5543
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------ 5543
MAC.US.x.251_1A11 --------------------------------------------------------------------------------G--G--A-----------C-----------C-----------------T---------------A------------------------- 6436
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------------------------A---------- 6438
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------------------------------------------------------------------------------T-------------A-------------------------------------------A---------- 6413
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------ 5543
MAC.US.x.81035 -------------K------------------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5544
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------ 5477
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5514
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5537
MAC.US.x.92077 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y--------T----------------------------------------- 5544
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------Y----------------------------------------- 5542
MAC.US.x.93062 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------R-- 5529
MAC.US.x.95058 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y-C---------R-------------------------------------------- 5531
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C---------------------C-------------------------------- 5400
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5533
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y------------Y----------------------------------------- 5544
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------ 5536
MAC.US.x.96072 --------------------------------------------------------------------------------R---------------------------------T------------------------------------------------------- 5548
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5546
MAC.US.x.96093 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T---------------------------------- 5544
MAC.US.x.96114 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T----------------------------------------- 5539
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------------R--K-------------------------------- 5433
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------ 5529
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5412
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------ 5412
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----C-----------------------------------------------------------------------------------------A---------A----C----G---T---------------------------------------A---------- 5923
MAC.US.x.SMM142_patent -----C-----------------------------------------------------------------------------------------A---------A----C----G---T---------------------------------------A---------- 5923
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C---------------------C-------------------------------- 5400
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5543
MNE.US.82.MNE_8 --------G-------------------------------------------------------------A------------G--------------C-----------C----C------T------------T----A------------------A---------- 5905
MNE.US.x.MNE027 --------G---------T--------G------------------------------------------A------------G--------------C-----------C----A------T------------T----A------------------A---------- 5905
SMM.-.pE660.CG7G --------G--------CT----T---G----------------------A--------------------------G--GA----A--------C---------A-T-----TGC-------------------T--A-A--------------A---A---------- 6427
SMM.CI.SIVsmCI2 -----C--G---------T--------G----G-----------------A--------G-----T--C-AG-----G--------A-----T--C--C-------CA-----TC-T-----------T--G--CAG----------------------A--G------- 5563
SMM.LR.SIVsmLIB1 T---AC--G-----C---T--------G----GT-------------C--A--------G--G-------AG-----G--------A-----------C--------A--C--T-GG-----------T-----GT-A--A---A----------GG--A---------- 5511
SMM.SL.92.SL92B --T-----TT-A--A---T-CG-A---G---CTT-C--G--T--AA-A--A--G-----G---A-A----AG--AT-A---AAG--AT-G---T-A--C--T--GCAT-------C---T--A--G--T--A--G--AA-----CC------C--GGG-T--------T- 5870
SMM.SL.SIVsmSL92A --------T--------CT--------G----GT----------------A--------------T----A----T-G--GA----C--G---C-C--C--------A--G--T-CAA----A-----T--ATGCAGAA-A---------------G--A---------- 5513
SMM.US.CFU212 --------G--------CT-C--T---G----G-----------G--C--------C-----G-------AG--A-----G--------------C--C--------T-----TGC------A--------T--C--AA-A------------T-GG--A---------- 5686
SMM.US.D215 ----A---G---------T--------G-------------------C--A-------------------AG-----T--------T-----------C-----G---------CAA-----------T-----------A--------------GG--A---------- 5691
SMM.US.FTq --------G---------T--------G----G-----------------------------G-------A------A---A----A------C-C--C--------A--C----C---T--A---------AC-AA-A-A--------------T---A--G----AA- 5719
SMM.US.G078 --------G---------T----T---G----------------------------------G-------A------G--------C-----------C------AAT-----TG--------C----T------AGC--A------------T-GG--A---------- 5697
SMM.US.G932 --------G---------T--------G-----T----------------------------G-------A---------G-------------CT--C-----------C--TG-------------------------A------------------A---------- 5686
SMM.US.M919 -----------------CT--------G----------------------A--------------------------------G---------C-A--C--------A-----T-CT------------------AG---A--------------G---A---------- 5690
SMM.US.M922 --------G--------CT--------G----------------------A-----------------------------G------------C-A--C--------A-----TG-T---------G--------AG---A--------------GG------------- 5693
SMM.US.M923 --------G--------CT--------G----------------------A-----------G-----------------GA----A--------C-----------T-------GA-----------------GT----A------------------A---------- 5692
SMM.US.M926 --------G---------T--------G-----T----------------------------G-------AG-----------------------A--C--------A--C--T-CT------------------AG---A--G-----------G---A---------- 5692
SMM.US.M934 --------G---------T--------G-----T----------------------------G-------AG--------------A--------A--C--------A--C--T-CT------------------AG---A--------------G---A--G------- 5689
SMM.US.M935 --------G--------CT--------G-------------T-----G--A------------------------------------------C-A--C--------A-----TG-T------------------AG---A--------------GG------------- 5693
SMM.US.M940 --------G---------T----T---G----------------------------------G--T----A------G--GA----C-----------C------AA-------C----------G---------G-CA-A------------T-GG--A---------- 5697
SMM.US.M946 --------G---------T--------G-----T----------------------------G-------AG--------------A--------A--C--------A--C--T-CT------------------AG---A--------------G---A---------- 5690
SMM.US.M947 --------G--------CT--------G----------------------A-----------G--------------T--GA----A--------C-----------T-------G-------------------T----A--------------T---A---------- 5692
SMM.US.M949 --------G---------T----T---G-------------T--------A-----------G-------A------G---A----T------T----C-------C------TGC---------G---------G-CA--------------T-GG------------- 5685
SMM.US.M950 --------G---------T--------G-----T----------------------------G-------AG--------------A-----------C--------A--C--T-CT------------------AG---A--------------G---A---------- 5689
SMM.US.M951 --------G---------T----T---G-------------T--------------------G-------A------G---A----A-----------C----A--C-------C----------G---------G-C---------------T-GG--A---------- 5694
SMM.US.M952 --------GA--------T--------G-----T----------------------------G-------AG--------------A--------A--C--------A--C--T-CT------------------AG---A--------------G---A-------T-- 5690
SMM.US.SIVsmE660-FL10 --------G--------CT----T---G----------------------A--------------------------G--GA----A--------C---------A-T-----TGC-------------------T--A-A--------------A---A---------- 6428
SMM.US.x.F236_H4 --------G--------CT----T---G----------------------A--------------------------G--GA----A--------C---------A-T-----TGC-------------------T--A-A--C.......................... 6400
SMM.US.x.H9 ----TY--G--------CT--------G----------------------A-----------G-----------------GG----A--------C-----------T-------GA-----------------GT----A---R--------------A---------- 5911
SMM.US.x.PBJ14_15 --------G--------CT--------G----------------------A-----------G-----------------GA----A--------C-----------T-------GA-----------------GT----A------------------A---------- 6205
SMM.US.x.PBJA --------G--------CT--------G----------------------A-----------G-----------------GA----A--------C-----------T-------GA-----------------GT----A------------------A---------- 6204
SMM.US.x.PBJ_143 -----Y--G--------CT--------G----------------------A-----------G-----------------GA----A--------C-----------T-------GA-----------------GT----A---R--------------A---------- 5911
SMM.US.x.PBJ_6P6 --------G--------CT--------G----------------------A-----------G-----------------GA----A--------C-----------T-------GA-----------------GT----A------------------A---------- 6397
SMM.US.x.PGM53 --------G--------CT--------G----------------------A--------------------G-----------------------A--C--------A-----TGCT------------------AG-A-A--------------G---A---------- 6356
SMM.US.x.SME543 --------G--------CT----T---G----------------------A--------------------------A--GA----A--------C---------A-T-----TGC-------------------T--A-A------------------A---------- 6441
STM.US.89.STM_37_16 ----GC--G--------CT--------G----------------------A-----------G-------AG--------G-----C-----------C-----------T---CG---------G--T--------A--A------------T-GG--A---------- 6085
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Vpr end Rev exon 1 start Tat Rev exon 1 end Tat Rev intron start
MAC.US.x.239 CTCTAGAAGCATGCTATAA..CACATGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTACCATTGCCAGTTTTGTTTTCTTAAAAAAGGCTTGGGGATATGTTATGAGCAATCA...CGAAAGAGAAGAAGAACTCCGAAAAAGGCTAAGGCTAATACATCTTCTGCATCAAACAAGTAA. 6601
Vpr __S__R__S__M__L__*_
Tat exon 1 P__L__E__A__C__Y__N##__T__C__Y__C__K__K__C__C__Y__H__C__Q__F__C__F__L__K__K__G__L__G__I__C__Y__E__Q__S__.__R__K__R__R__R__T__P__K__K__A__K__A__N__T__S__S__A__S__N__K
Rev exon 1 _M__S__N__H__.__E__R__E__E__E__L__R__K__R__L__R__L__I__H__L__L__H__Q__T__
A.CI.88.UC2 -C-----G------AC---..-C-------------G-----CA-T-T----------C-G-----CT-G--------GC-C--------G----T--G-AA-...G-CGGAC-------------A--G-GAA-----A--C--C-GC-----A--C--G------G-. 6640
A.DE.x.BEN -C-----GC-----AC---..--A------------GCGA--CA-T-T----------C-G-----CTCG-----G--GC-C--A----CA-------G-AAG...G-C-GAC-------G-----A-GG--AA-----A--CC-T-GC--------C--G------G-. 6701
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -C-----G------A----..-C----T--------G--A-----T------------C-A------T-A-----G--AC-C--------------A-GGAAG...G-C-GAC-------G-----A--G--A--A------C--T-G------------G------G-. 6663
A.GH.x.GH1 -C-----G-----TAC---..-T-------------GC----CA---T----------C-G-----CT-G--------GC-C--------G----CA-G-AA-...A-C-GAC-G-----------A-G----A-----A--C--T-G------------G------G-. 6142
A.GM.87.D194 -C-----G------AC---..-T-------------GC----CA-T------------C-G-----CT-G--------GC-C--------G----C--G-CAG...G-C-GAC-------G-----A-G---AA-----A--C--C-GC--C--------G-T------. 6142
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -C------A-----A----..--A-----T------GGG---C----T----------C-G------T-A--C--G--GC-C--------------C-G-AAG...G-C-GAC-------G-G------G--AA--------C--T-G---C--------G------G-. 6139
A.GM.x.MCN13 -C------C-----A----..--A-------------GGA--C----T---C------C-G------T-A--C--G--GC-C--------------C-GGAAG...G-C-GAC----------------G--AA--------C--T--------------G------G-. 6143
A.GM.x.MCR35 -C------C-----A----..--A-------------GGA--C----T---C------C-G------T-A--C--G--GC-C--A-----------C-GGAAG...G-C-GAC----------------G--AA--------C--T--------------G------G-. 6143
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -C-----G------AC---..-T-C--------C--G--A--C------G--------C-G------T-AC----G--GC-C--------G-----C-G-AAG...G-C-GAC-------G-----A--G--AA--------C--C-G------------G------G-. 6136
A.GW.87.CAM2CG -C-------A---TG----..-T-------------GCGA--C-----T---------C-A--------A-----G--GC-C--------------C-G-AAG...G-C-GAC-------G-----A--G--A---------C--T-G------------G------G-. 6707
A.GW.x.MDS -C------------A----..--AT-----------GCGA--C---------------A-A------T-A--C--G--GC-C--------G-----A-G-AAG...G-C-GAC-------G-----A--G--A------A--C--C-G------------G------G-. 6142
A.IN.07.NNVA -C------------G----..-T-G-----------G--A--C----T---C---G----G------T-AC----G--AC-C--------------C-G-AAG...G-C-G-C-------G--C-GA--G--AA--------C--C-G------A--C--G------G-. 6693
A.IN.95.CRIK_147 -C------------GC--G..---T------------CTA--C-----------------G--C---T-AC----G--GC-C--------------A-G-AAG...G-C-GAC-------G-----A--G--AA-----A--C--C-GA--CT-A-----G------G-. 6443
A.PT.x.ALI -C------A-----A----..---------------GG-A--C---------------C-G------T-A--T--G--AC-C--------G-----C-G-AAG...G-C-G-C--------T----A--G--AAT-------C--T-G------------G------G-. 6691
A.SN.85.ROD -C------A-----A----..-T-------------GCGA--C-----------T---A-G--------A--C--G--GC-C--------------A-G-AAG...G-C-GAC-------G-----A--G--AA-----A--C--C-G---C--A--C--G------G-. 6144
B.CI.88.UC1 ----T---------G----..T-A------C--------A--C--T------------C-------C--------G---C-T--------G-----C--C--G.........----A----T--T-A----G--------T--C-G--------------G--G---G-. 6676
B.CI.x.20_56 ----T--G------A----..---------C--C--G--A--C--T-T------------------C--------G---C----------G-----C--C--G.........----A----T--T-A----G--------T--C-G-----------C--G--G---G-. 6671
B.CI.x.EHO ----TA-G------AG---..T--------C--------A----C-------------C----C-----------G---C----------------A-GC--G.........----AG---T--T-A----G-------A---C-------------C-----G---G-. 6666
B.GH.86.D205_ALT -C--TA-G------G----..T--------C-----G--A--C---------------C----------------G--TC-T--------------C-GC--G.........-----G---T--G-A----GA------A---C-G--C--------C--G------G-. 6668
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ----T---------AGA--..T-AG-----C-----G--A--C--T------------C-------C--------G---C-T--------------C--C--G.........----A----T--T-A----G--------T--C-G-GC--A-----------G---G-. 5818
G.CI.92.Abt96 -------G--G--T-C---..T-A---T-----C-----A--C-----T-----T-----A--C--------C--G--AC-C--AG--------------C-T......-GA---------------------A-----------T---T-------------G-----. 6014
AB.CM.03.03CM_510_03 -C--TA-G------A----..T-A------C-------RA--C---------------C------------G------TC-T--------G-----C--C--G...............----AGAGA----GA------A---C-G-----C-----C--G------G-. 5801
H2_01_AB.CI.90.7312A ----GAGG------A----..T--G-----------G--A------------------C----------------G---C-T--------------C-GC--G.........----A----T--T-A----G-AA----A--GC----------------G------G-. 6677
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -C--G-GG-----TA----..T-A------------GGCA------------------C-------------C--G---C-T--------------A-GC--G.........----A----T--T-A------------A--GC----------------G------G-. 6674
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -C--G-GG--C--TA----..T-AG--------C--GGCA------------------C-------------C--G---C-T--------------A--CC-G.........----A----T--T-A----------G-A--GC----------------G------G-. 6678
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -C--G-GG-----TA----..T-AG-----------GGCA------------------C-------------T--G---C-T--------------C-GC--G.........----A----T--T-A----G-------A--GC----------------G------G-. 6676
U.FR.96.12034 ----T--G--G----C---..T-A---------------A--------T---------C-A--------------G---C-T------------------C-C.........--------G-G---A--G----T-------T--T-----G--C--------------. 6155
MAC.US.x.17EC1 -------------------..---------------------------------------------------------------------------A------...---------------------------------------------------------------. 6601
MAC.US.x.17EFR -------------------..---------------------------------------------------------------------------A------...---------------------------------------------------------------. 6601
MAC.US.x.1937 --------------K----..----------------------------------------------------------------------------------...---RRR-----------------G---------------------------------------. 5707
MAC.US.x.2065 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5707
MAC.US.x.251_1A11 -------------------..------------------------------------------------------------------------------G---...---------------------------------------------------------------. 6600
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------G--G--------..------------------------------------------------------G-----------------------G---...---------------------------------------------------------------. 6602
MAC.US.x.251_BK28 ----T--G--G--------..------------------------------------------------------G--A--------------------G---...---------------------------------------------------------------. 6577
MAC.US.x.80035 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5707
MAC.US.x.81035 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5708
MAC.US.x.85013 -------------------..------------------------------------------------------------------------------R---...---------------------------------------------------------------. 5641
MAC.US.x.87082 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5678
MAC.US.x.92050 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5701
MAC.US.x.92077 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5708
MAC.US.x.93057 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5706
MAC.US.x.93062 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5693
MAC.US.x.95058 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5695
MAC.US.x.95086 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5564
MAC.US.x.95112 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5697
MAC.US.x.96016 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5708
MAC.US.x.96020 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5700
MAC.US.x.96072 -------------------..---------------------------------------------------------------------------------R...---------------------------------------------------------------. 5712
MAC.US.x.96081 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5710
MAC.US.x.96093 ------M------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5708
MAC.US.x.96114 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5703
MAC.US.x.96123 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5597
MAC.US.x.96135 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5693
MAC.US.x.97009 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5576
MAC.US.x.97074 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5576
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------..------------C-----------------------------------------G------------A--------A-G---...-AC-G------------------G---------------------------------G-----. 6087
MAC.US.x.SMM142_patent -------------------..------------C-----------------------------------------G------------A--------A-G---...-AC-G------------------G---------------------------------G-----. 6087
MAC.US.x.r80025 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5564
MAC.US.x.r90131 -------------------..----------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------. 5707
MNE.US.82.MNE_8 ---------A---------..------------C-----------------------------------------G-----------------------G---...--C-GA-----------------G---------------------------------------. 6069
MNE.US.x.MNE027 -------------------..---G--------C-----------------------------------------------------------------G---...--C-GA-----------------G----T----------------------------------. 6069
SMM.-.pE660.CG7G -------GA----------..--AG-----C-----G-G---------T-----T---CA---------------G--T-----A-----C--------GCAC.........C----------------G---A-----------C--CT-C-----------------. 6585
SMM.CI.SIVsmCI2 ----C--G-AG----C---..-CGC--T--C--C-----A--------------T---C----C-----------G---C----------G-------G----......-GA--G------G--------------------T------T-------------C-----. 5724
SMM.LR.SIVsmLIB1 -------G-AG----T---..T-A---------C-G--GC-----T--T-----T---C----C---G-------G---C-T--A---ACC----CA-G-AG-............CCG--------A--G------------C-----C---T-A--------C-----. 5666
SMM.SL.92.SL92B -G-----GA-G--T-----..--GC--T-T-----------------T----------C------------GG--G---C-T--C--TAC-----CAA--C-C.........---------GT-AA---G---------------C---T-GA-A--------C-----. 6028
SMM.SL.SIVsmSL92A --------A-G----G---..T-A-----T---C--G--A--------------T---C-------C-----G-----TC----------C-------C-GAGAGGAC--GA---------G--AA-------AT----A--G--T---T-C--T--------T-----. 5680
SMM.US.CFU212 -A-----GATG--T-G---..TT-C-------------GA--------T--C------C----C-------GG------C-C--AG----------CAG-C--.........----------------------T----A--------CT--T-A-----G--------. 5844
SMM.US.D215 -------G--G--------..T-G-----------------------------------A---C--------------GC-T--A-----C------AC-G--...G---GA---------G--AA-------AT--C-C--T--T--CT----T--CGC---------. 5855
SMM.US.FTq --------A-G----G---..T--------C--C-----A--------T---------C-A--------------G--------------------------C......CG------------------G----T----A-----T---T-------C-----------. 5880
SMM.US.G078 -------GAAG----G---..T-----------C--G----------T---C-----------C-------GG--G---C-T-------TC------TCT---...A-G-GA-----------------G---------------------GT-------G--T-----. 5861
SMM.US.G932 ---------AG----C---..------------C-----------------------------------------G-----------------------GCA-...-----------G-----------G---AT--------------T-------------------. 5850
SMM.US.M919 -------G--G----T---..T-----T--C--------A--C--T------------C----------------G-----------------------GCAG...--C-G------------------G---------A---------T-------------G-----. 5854
SMM.US.M922 -------G--G----C---..T--------C--------A--C--T------------C----------------G-----A------------------CAT...--C-G------------------G----T--------------T-------------G-----. 5857
SMM.US.M923 -------G--G--------..--AG-----C-----G--A--------T-----T---CA---------------G--------A-----C--------GCA-.........C----------------G---A---------------T-------------------. 5850
SMM.US.M926 -------G--G--------..------T--C--------A--C--T------------C----------------G----------------------C-CAT...--C-G------------------G----T--------------T-------------G-----. 5856
SMM.US.M934 -------G--G----C---..TG-T--T--C--------A--C--T------------C----------------G--------A-----------ATC-CAT...--C-G------------------G----T----AT--------T-------C-----------. 5853
SMM.US.M935 -------G--G----C---..T-----T--C--------A--C--T------------C----------------G------------------------CAT...--C-G------------------G----T--------------T-------------------. 5857
SMM.US.M940 -------GAGG----G---..T-----T-----C--G----------T---C-----------C-------GG--G---C-T--A------------TCT---...A-G-GA--G--------------G---------------------GT-------G--C-----. 5861
SMM.US.M946 -G-----G--G----C---..TG-T--T--C--------A--C--T------------C----------------G--------------------A-C-CAT...--C-G------------------G----T----AT--------T-------------------. 5854
SMM.US.M947 -------G--G--------..--AG-----C-----G-----------T-----T---CA---------------G--T-----A-----C--------GCA-.........C--C-------------G---A---------------T-------C-----------. 5850
SMM.US.M949 -------G-AG----G---..T-----------C--G---------------------C------------GG--G---C----A------------TCTA--...AA--GA-------------A---G----------------------T-------G--T-----. 5849
SMM.US.M950 -------G--G----T---..T--T--T--C--------A--C--T------------C----------------G----------------------C-CAT...--C-G------------------G----T----AT--------T-------------------. 5853
SMM.US.M951 ---------AG----G---..T-----------C--G----------T---C-----------C-------GG--G---C-T--A------------TCTA--...A-G-GA-----------------G---------------------GT-------G--C-----. 5858
SMM.US.M952 -------G--G----T---..T--T--T--C--------A--C--T------------C----------------G--------------------A-C-CAT...--C-G------------------G----T----A---------T----A--------------. 5854
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -------GA----------..--AG-----C-----G-G---------T-----T---CA---------------G--T-----A-----C--------GCAC.........C--------------------A-----------C--CT-C-----------------. 6586
SMM.US.x.F236_H4 ..........G--------..--AG-----C-----G-G---------T-----T---CA---------------G--T-----A-----C--------GCAC.........C----------------G---A-----------C---T-C-----------------. 6548
SMM.US.x.H9 -KG----G--G--T-----..--AG--Y--C-----G--A--------T-----T---CA---------Y-----G--------A-----C--------GCA-.........C----------------G---A---------------T----------G--------. 6069
SMM.US.x.PBJ14_15 -------G--G--T-----..--AG-----C-------G---------T-----T---CA---------------G--------A-----C--C-----GCA-.........C-G--------------G---A--------------------------G--------. 6363
SMM.US.x.PBJA -------G--G--T-----..--AG-----C-------G---------T-----T---CA---------------G--------A-----C--------GCA-.........C----------------G---A--------------------------G--------. 6362
SMM.US.x.PBJ_143 -K-----G--G--T-----..--AG--Y--C-------G---------T-----T---CA---------Y-----G--------A-----C--------GCA-.........C----------------G---A--------------------------G--------. 6069
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------G--G--T-----..--AG-----C-------G---------T-----T---CA---------------G--------A-----C--------GCA-.........C----------------G---A--------------------------G--------. 6555
SMM.US.x.PGM53 -------G--G----C---..T-----T--C--------A--C--T------------C----------------G-----------------------GCAG...--C-G------------------G-------------------T-------C-----G-----. 6520
SMM.US.x.SME543 -------GC----------..--AG-----C-----G-G---------T-----T---CA---------------G--T-----A-----C--------GCAC.........C--------------------A-----A-----C--CT-C-----------------. 6599
STM.US.89.STM_37_16 -A-----G-AG--T-G---..--AG----T---C-----A--------T--C------C-G------G---C------TC-T--A---ACC-------G----.........---------GT-AA-------------A--T--C--AT-------------------. 6243
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MAC.US.x.239 GTATGGGATGTCTTGGGAATCAGCTGCTTATCGCCATCTTGCTTTTAAGTGTCTATGGGATCTATTGT......ACTCTATATGTCACAGTCTTTTATGGTGTACCAGCTTGGAGGAATGCGACAATTCCCCTCTTTTGTGCAACCAAGAATAGGGATACTTGGGGAACA 6765
Env _M__G__C__L__G__N__Q__L__L__I__A__I__L__L__L__S__V__Y__G__I__Y__C__.__.__T__L__Y__V__T__V__F__Y__G__V__P__A__W__R__N__A__T__I__P__L__F__C__A__T__K__N__R__D__T__W__G__T_
A.CI.88.UC2 ------AGCC-GG-A--------------GCT-T---T--AT-AAC-----CT-GCTTA--A-----C......-AA-A------G--T-----C-----C-----C-TG-----A-----AT-T--C-----A--------------A-----A-----------G--C 6804
A.DE.x.BEN ------AGCC-GG-A-----------T--G-T-T---T--A--AAC-----CT-GCTTAG-A------......-GC-AG-----G--T--T--C-----CA----C--G----AA-----AT-T------T-A-----------T--A-----A--C--------G--C 6865
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----AATGGA-AG-A-A--------AA--G-T-----T--A--AACT----CT-GCTTA--A-----C......G-C-A------G--T--T--C-----CA----C--G----A------AT-C----------------------GA-----A--------------C 6827
A.GH.x.GH1 ---A-ATG---GG-AA--G--TA--ATG-G-T----G------AGCT----CT--CTTAG-A-----C......--C-A------G--T--T--C-----C--G--C-TG-----A-----AT-C--------------------T--A--C--A--------------C 6306
A.GM.87.D194 ------AGCC-GG-A--------------G-T-----T--AT-AACT----CT-GCTTA--A-----C......-AA-A------G--T--T--C-----CA----C--G-----A-----AT-T--------A--------------A-----A-----------G--C 6306
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---CAATGA--GG-AAA-T----------G-T---T-TC----AACT----CT-GCTTA--A-----C......--CAA------G--T--T--C-----A-----C-TG----AA-----AT-C--------------------T--A-----A--------------C 6303
A.GM.x.MCN13 -----ATGG--GG-A-A------------G-T-----T-----AACT---ACT-GCTT---A-----C......--CAAT-----G--T--T--C-----CA----C--G-----A-----AT-C--------------------------------------------C 6307
A.GM.x.MCR35 -----ATGG--GG-A-A------------G-T-----T-----AGCT---ACT-GCTT---A-----C......--CAAT-----G--T--T--C-----CA----C--G-----A-----AT-C--------------------------------------------C 6307
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----AAGG--AG-AA------A-----G--T--T--TG-A--AGCT----CT--CCTA--AC----C......-AG-A--T---G--T--T--C--C--CA----C--G-----------AT-C--------G--------------A-----A--------------- 6300
A.GW.87.CAM2CG ------AGC--GGCA-A--------------T-----TC-A--AGCT----CT-GCTTA--A-----CAGA...CAA-A------G--T--T--C-----C-----C--G----AA-----AT-C--------------------T--A--------------------T 6874
A.GW.x.MDS -----ACGC-CAAAAT-C-------------T-----T--A--AACT----CT-GCTTA--A-----CAAACCACAA-A------A--T--T--C-----CA----C--G-----------AT-C-----------C-----------A--------------------C 6312
A.IN.07.NNVA -----AC-C--GAAA--GCC---------G-T-T---T-----AACT---ACT-GCTTA--A-----CAAA...CAA-A------A--T--T--C-----CA----C--G----A------AT-C--C--T-----------------A-----A--------------C 6860
A.IN.95.CRIK_147 ------CGCA-GAA----C------A-----T---T-T--AT-AACT----CT-GCTTA--A-----C......-AA-A------A--T--T--C-----CA----C--G----A------AT-C----------------------GA--------------------C 6607
A.PT.x.ALI -----ATG-C-AG-A-A------------G-TA-T-----A--AGCT----CT...T-CT-AGTA-A-...TGT-AA-A------G--T--T--------C--G-----A----AA-----AT-C-----------------------A-----A--------------C 6855
A.SN.85.ROD -----ATG.........--------------T-----T--AT-AGCT----CT-GCTTAG-A-----C......--C-A------A--T--T--C-----C-----CA-G----AA-----A--C----------------------GA--------------------C 6299
B.CI.88.UC1 ------C-CACAC-A-C-----C---T----TTTGC--C-A---A--------------T-TCTGG--CATAAG-AAAAC--------T-----C-----CA----T--A--------C--A--GG----T-----C----------CA--C--------C--------T 6846
B.CI.x.20_56 ------C-CACA--AAC-G---C--------TT-AC--C-----A--------------TGTATG---......-AA-A---------T-----------CA----T--A--------C--A--GG----T-----C---------GCA--C--------C--------T 6835
B.CI.x.EHO ------C-CA-G--AAT---T-C--A---G-TA-AC--C-----A-----A--------TATATGG-C......-AGAAC-T------T-----C------A----C--A----AA-----AT-------------------T----GA--C--A-----C--------T 6830
B.GH.86.D205_ALT ------C--A-T--A-C-GC-GC----C---T--GC--C-----A--G--A--AG----T-TGTA---......-AA-A------T--T-----C-----CA----C--A--------C--A---G--------A------------CA--C--A--C--C--------T 6832
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ------C-CA-A-CAAT--GT-C---T--GCT--AC--C-----A-----A-------CT-TATGG-C......GAGGAT-TC-----T-----C-----CA-------A----A------A---G----------------C-----A-----A----T---------T 5982
G.CI.92.Abt96 ------C--A------C-----------------A-C---R--C------ACT------T--------......--CAA---------T--T--------CA----C--A--------C----GCG-A--T-----C-----------A--------C--A-----C--T 6178
AB.CM.03.03CM_510_03 ------C--A-TC-A-C-GCTGC----C----A-GC--C-----C-----A---G----T-TACA--Y......-AA-A----A-Y--T-----C-----CA----C--G----RA-----AT-Y--Y-----G--Y--------T--A-----A-----------G--C 5965
H2_01_AB.CI.90.7312A ---A-ATG---GG-AA-----TA--AT--G-T----G------AGCT----CT--CTTA--A-----C......--CAA------G--T--T--C-----C--G--C-TG-----A-----AT-C--------------------T-----C--A--------------C 6841
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ---AAATG---GG-AA----TTA--AT--G-T----G---A--AGCT----CT-GCTTA--A--CA-CACC...-AAAA------G--T--T--C-----C--G--C-TG-----A-----AT-C--------------------TC-A--C--A--------------C 6841
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ---A-ATG---GG-AA----TTA--CT----T----G----T-AACT-----T-CCTTA--A---A--GCC...-AAAA------G--T--T--C-----A--G--C-TG-----A-----AT-C--------------------TC-A--C--A--------------C 6845
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ---A-ATG--GGG-AA----TTA--AT-C--T----G---A--AGCT--C-CT...T-CT-AATA-A-AGCACC-AAAA------G--T--T--C--------G--C-TG-----A-----AT-C-----------------------A--C--A--------------C 6843
U.FR.96.12034 ------C---------C-----------------TC-A---TG-----A--CA-GC-T---A--C---......----AG--------T-----------CA----T--A--------C-----------------------------C-----A-----A--------C 6319
MAC.US.x.17EC1 --------------------------------------------------------------------......----------------------------------T------------------------T------------------------------------ 6765
MAC.US.x.17EFR --------------------------------------------------------------------......----------------------------------T------------------------T------------------------------------ 6765
MAC.US.x.1937 ----------------------------------------R--------------Y-----------Y......------------------------------------------------------------------------------------------------ 5871
MAC.US.x.2065 --------------------------------------------------------------------......------------------------------------------------------------------------------------------------ 5871
MAC.US.x.251_1A11 --------------------------------------------------------------------......--------------------------------------------------G-----------C--------------------------------- 6764
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------------------C------------......----A---------------------------------------------------------C---------G----------------------- 6766
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------------------------------------------------......----A---------------------------------------------------------C--------------------------------- 6741
MAC.US.x.80035 ----------------------R---------------------------------------------......------------------------------------------------------------------------------------------------ 5871
MAC.US.x.81035 --------------------------------------------------------------------......----A------------------------------------------------------------------------------------------- 5872
MAC.US.x.85013 --------------------------------------------------------------------......-Y--W------------------------------------------------------------------------------------------- 5805
MAC.US.x.87082 --------------------------------------------------------------------......------------------------------------------------------------------------------------------------ 5842
MAC.US.x.92050 --------------------------------------------------------------------......------------------------------------------------------------------------------------------------ 5865
MAC.US.x.92077 --------------------------------------------------------------------......------------------------------------------------------------------------------------------------ 5872
MAC.US.x.93057 --------------------------------------------------------------------......----A------------------------------------------------------------------------------------------- 5870
MAC.US.x.93062 --------------------------------------------------------------------......--------------------------------------------------G--------------------------------------------- 5857
MAC.US.x.95058 ----------------A-------------------------------------------Y-------......------------------------------------------------------------------------------------------------ 5859
MAC.US.x.95086 --------------------------------------------------------------------......----A------------------------------------------------------------------------------------------- 5728
MAC.US.x.95112 --------------------------------------------------------------------......------------------------------------------------------------------------------------------------ 5861
MAC.US.x.96016 --------------------------------------------------------------------......------------------------------------------------------------------------------------------------ 5872
MAC.US.x.96020 --------------------------------------------------------------------......------------------------------------------------------------------------------------------------ 5864
MAC.US.x.96072 ------------C----------------------------Y--------------------------......----A------------------------------------------------------------------------------------------- 5876
MAC.US.x.96081 --------------------------------------------------------------------......------------------------------------------------------------------------------------------------ 5874
MAC.US.x.96093 --------------------------------------------------------------------......-----------------------Y--------------------------G--------------------------------------------- 5872
MAC.US.x.96114 --------------------------------------------------------------------......--------------------------------------------------G--------------------------------------------- 5867
MAC.US.x.96123 --------------------------------------------------------------------......----W------------Y------------------------------------------------------------------------------ 5761
MAC.US.x.96135 --------------------------------------------------------------------......------------------------------------------------------------------------------------------------ 5857
MAC.US.x.97009 --------------------------------------------------------------------......------------------------------------------------------------------------------------------------ 5740
MAC.US.x.97074 --------------------------------------------------------------------......------------------------------------------------------------------------------------------------ 5740
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------T--------A---------------------------C----------------T------......-T--A---------------------------------------------------------C--------------------------------- 6251
MAC.US.x.SMM142_patent -------T--------A----------------------..GC-C-----------.----TAT----......-T--A---------------------------------------------------------C--------------------------------- 6248
MAC.US.x.r80025 --------------------------------------------------------------------......----A------------------------------------------------------------------------------------------- 5728
MAC.US.x.r90131 --------------------------------------------------------------------......--------------------------------------------------------------------------T--------------------- 5871
MNE.US.82.MNE_8 -----------------------------------------T--C------C---------------C......-T--A---------------------------------------------------------C----T-----G---------------------- 6233
MNE.US.x.MNE027 -----------------------------------------T--C------C---------------C......-T--A---------------------------------------------------------C----T-----G---------------------- 6233
SMM.-.pE660.CG7G ----------------------------------GC-------AG------CT-TA-A---T------......-T--A------A-----A--C--------------A----A---------------------C-----G--------------C------------ 6749
SMM.CI.SIVsmCI2 ------A---------A-----------------TG--------AG------T-G--------GG--C......----AG--------T--T--C-----CA-C--C--A-------------GCG-A--A-----C-----G--A--------------C-----G--T 5888
SMM.LR.SIVsmLIB1 ------CC--------C-----A--------------------AG------CT--------A--C---......----AG--------T--T--C--------T--T--A--------C--------C--T--------------------------C--C-----T--- 5830
SMM.SL.92.SL92B ------CG----C---ACT---C--------A-A-------T----------G-TA----C--GG---......G-A-AG-----A---A-----------A-T--T--A--------C--T--G--C--------C-----G---C-------A--C--A-----G--C 6192
SMM.SL.SIVsmSL92A -------G--------------A--------------------A-------CT-CA-A-----TC--C......--A-AG-----A-----T--C--------T--T--A--------C--------A------------------C----------------------- 5844
SMM.US.CFU212 ----------------------A--------------------AG------CT---------------......G---A------------A--C--------T-----A--------C-----------------C---------G----------C--------T--- 6008
SMM.US.D215 ----------------A-----------------A--A-----AG------CT-G------T-GG--C......----A------A-----------------T--T--------A--C-----G--A-----------------TTC------A--------------T 6019
SMM.US.FTq ----------------C-------------------G------AC------CT-GCTC---A-----C......-AGAA------A--T--T--C-----CA-T--C--A--------C------G----------C--------------------------------- 6044
SMM.US.G078 --------------------------------------------G------C---------T-----C......----A------------A--C--------------A--------------------------C--------------------------------- 6025
SMM.US.G932 -------G--------------A---------------------A------CT--------T-----C......-T--A----------A-------------------A--------C------G----------C-----------------------C--------- 6014
SMM.US.M919 ----------------A----------------------------------C---------------C......----A------------T-----------------A----AA--------C-----------C--------------------------------- 6018
SMM.US.M922 ---------------------------------------------------C---------------C......--C-AG-----------T-----------------A----A---C-----------------C--------------------------------- 6021
SMM.US.M923 ----------------------------------GC-------A-------CT-TA-----T------......GT--A------A-----A--C--------------A----A----------G----------C--------------------C------------ 6014
SMM.US.M926 ---------------------------------------------------C---------------C......----A------------T-----------G-----A----A---------------------C---------C-------A--------------- 6020
SMM.US.M934 --------------------------------------------A------C---------------C......----A------------T-----------------A----A------------C--------C-----------------A--------------- 6017
SMM.US.M935 -----------------------------G---------------------C----------------......----A------------T-----------------A----A---C-----------------C-----G--------------------------- 6021
SMM.US.M940 ------------C-----G--GC-----------GC-----T-AG------CT--------T-----C......----AG-----------A-----------------A--------------------------------------------A--------------- 6025
SMM.US.M946 --------------------------------------------A------C---------------C......----A------------T-----------------A----A---------------------C-----------------A--------------- 6018
SMM.US.M947 ----------G-----------------------GC-A-----A-------CT-TA------------......GT--A------A-----G--C--------------A--------C------G----------C--------------------C------------ 6014
SMM.US.M949 ----------------A-----------------GC-----T-AG------C---------T-----C......----A------------A-----------------A--------------------------------------------A--------------- 6013
SMM.US.M950 ----------------A---------------------------C------C---------------C......----A---------T--T--C------A----T--A--------C------G----------C-----------------A--------------- 6017
SMM.US.M951 ----------------A-----------------GC-------AG------C---------T-----C......----A------------A-----------------A--------C-----------------------------------A--------------- 6022
SMM.US.M952 ---------A--------------------C---T---------A------C--------CT-----C......G---A---------T--T---------A-------A----A---------------------C-----T-----------A--------------- 6018
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ----------------------------------GC-------AG------CT-TA-A---T------......GT--A------A-----A--C--------------A----A---------------------C---A------G---------C------------ 6750
SMM.US.x.F236_H4 ----------------------------------GC-------AG-------T-TA-A---T-G----......GT--A------A-----A--C--------------A----A---------------------C--------------------C------------ 6712
SMM.US.x.H9 ----------------------------------GC---C---A-Y-----CT-CA-----T------......GT--A------A-----A--C--------------A---------------G----------C----------GA--------------------C 6233
SMM.US.x.PBJ14_15 ----------------------------------GC-------A-------CT-CA-----T------......GT--A------A-----A--C------A-------A---------------G----------C--------------------C------------ 6527
SMM.US.x.PBJA ----------------------------------GC-------A-------CT-CA-----T------......GT--A------A-----A--C------A-------A---------------G----------C--------------------C------------ 6526
SMM.US.x.PBJ_143 ----------------------------------GC-------A-Y-----CT-CA-----T------......GT--A------A-----A--C------A-------A---------------G----------C----------GA--------------------C 6233
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----------------------------------GC-------A-------CT-CA-----T------......GT--A------A-----A--C------A-------A---------------G----------C--------------------C------------ 6719
SMM.US.x.PGM53 -------------C-------------------------------------CT--------------C......----A------------T-----------------A----A---------------------C--------------------C------------ 6684
SMM.US.x.SME543 ----------------------------------GC-------AG-------T-TA-A---T-G----......GT--A------A-----A--C--------------A----A---------------------C----------G---------C------------ 6763
STM.US.89.STM_37_16 ------CC--C-C---A-----A-----------T--------A-------CT-GCTT--C------C......----AG--------G--A-----------------A--------------G-----------C--------------------------------- 6407
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MAC.US.x.239 ACTCAGTGCCTACCAGATAATGGTGATTATTCAGAAGTGGCCCTTAATGTTACAGAAAGCTTTGATGCCTGGAATAATACAGTCACAGAACAGGCAATAGAGGATGTATGGCAACTCTTTGAGACCTCAATAAAGCCTTGTGTAAAATTATCCCCATTATGCATTACTAT 6935
Env _T__Q__C__L__P__D__N__G__D__Y__S__E__V__A__L__N__V__T__E__S__F__D__A__W__N__N__T__V__T__E__Q__A__I__E__D__V__W__Q__L__F__E__T__S__I__K__P__C__V__K__L__S__P__L__C__I__T__M
A.CI.88.UC2 -TA------T-G-----C----A-------CAG---A-AC-TT-A-----G------GCT--------A---G----------A--------A--------A-----C---AGG--A--------A--G-----A--A-----C--G--GA-A--TC----TG-GG-A-- 6974
A.DE.x.BEN -TA------T-G-----C----A-------CAG---A-AATTT-A-----G-----GGCT--------A--------------G--------A---G----A-----C-----T--A--------A--------A--A-----C--GC--A-A--TC----TG-GG-A-- 7035
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -TA------T-G-----C----A-------CAG---A-AC-TT-A-----G-----GGCT-----C--A-----C--------A--------A---G----A-----C---A-T--A--------A---G----A--A-----C------A-A--C-----TG-GCAA-- 6997
A.GH.x.GH1 -TA------AAG-----C----A-------CA----A-AA--T-G-----G-----GGCT--C--C--A---G----------A--------A---G----A-----C---AGT--A--------A--------A--A--C--C---C--A-A--TC----TG-AG-A-- 6476
A.GM.87.D194 -TC------T-G-----C----A-------CAG---A-AA--T-A-----G------GCT--------A---G----------A--------A--------A-----C---AG---G--------A--------A--A-----C--G--GA-G--CC----TG-GG-G-- 6476
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -TA------T-G-----C----A-------CA---GA-AC-TT-G-----A-----GGCT-----C--A---G------T---A--------A---G----A-----C---A-T--A--------A--------A--A-----C------A-G--T-----TG-A--A-- 6473
A.GM.x.MCN13 -TA------T-G-----C----A-------CAG--GA-AA-TT-G-----G-----GGCT--C-----A---G----------A--------A--------A-----C---A-T--A--------A--------A--A-----C------A-G--T-----TG-AG-A-- 6477
A.GM.x.MCR35 -TA------T-G-----C----A---A---CAG--GA-AA-TT-G-----G-----GGCT--C-----A---G----------A--------A--------A-----C---A-T--A--------A--------A--A-----C------A-G--T-----TG-AG-A-- 6477
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -TA------T-------C----A-------CAG---A-AA-T--A-----G-----GGCT--C-----A--------------A--------A---G----------C---A-T--A--------A--------A--A-----C------A-A--C-----TG-AG-A-- 6470
A.GW.87.CAM2CG -TA------T-------C----A-------CAG--GA-AC-TT-A-----G-----GGCT--C-----A---G--------A-A--------A--------------C---A-T--A--C-----A--------A--A-----C------A-A--T-----TG-AG-A-- 7044
A.GW.x.MDS -TA------T-G-----C----A-------GA----A-A--TT-G-----G-----GGCT--------A---G----------A--------A---G----A-----C---AGT--A--C-----A--------A--A-----C--G---A-A--C-----TG-AG-A-- 6482
A.IN.07.NNVA --A--A-----G----------A-------CAG--GA-A--TT-A-----G-----GGCT--C-----A---G-C--------G--------A---G----A-----C---A-T--A--C-----A----C---A--A-----C------A-A--C-----TG-AG-A-- 7030
A.IN.95.CRIK_147 -TA------T-------C----A---C---CAG---A-A-TTT-G-----GG----GGCT--C-----A---G-C--------A--------A--------A-----C---A-T--A--------A----C---A--A-----C------A-A--C-----TG-A--A-- 6777
A.PT.x.ALI -TA------T-------C----A-------CAG---A-A--TT-G-----G-----GGCT--C-----A---G----------A--------A---G----A-----C---AG---A--------A--------A--A-----C--G---A-A--T-----T--AG-A-- 7025
A.SN.85.ROD -TA------T-G--T--C----A-------CAG---A-AA-TT-G-----A-----GGCT--------A--------------A--------A--------A-----C-----T--A--C-----A--------A--A-----C---C--A-A--T-----TG-AG-A-- 6469
B.CI.88.UC1 GTA--------C-----C-----G-----CA-C--GA-CAGTG-A---A-A-----GGCT--------A--------------A------------G----T-----G---AGT--T-----A-----C-----A--A-----T--GC-GA-G--GC-G---G-GG-A-- 7016
B.CI.x.20_56 GTG--------C-------G---------CA-C--GA-CAGTG-G---A-A-----GGCT--------A--------------G------------G----T-----G---A-T--T-----A-----CC----A--A-----T--GC-GA-G--GC----TG-GG-A-- 7005
B.CI.x.EHO GTA--A-----C----------A---C---A-C---A-CCAAT-A---A-A-----GGCT--------A---G----------G-----T-------C-A-------G---AGT--------------------A--A-----T------A-----C-G--TG-G--A-- 7000
B.GH.86.D205_ALT GTA-----T--C-----C--------C--CA-T--GA-CAGG--A--CA-A-----GGCT--------A---G----------G---C--------G----T-----G---AG---------A-----C-----A--A-----C---C--A-----C-G--TG-GG-A-- 7002
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 GTG--A-----C-----C----A---C---GAC---A-C--G--G---A-A-----GGCT--------A---G----C-----G------------G---C------G---A-T--A--------T--------A--A-----T------A-----C----TG-A--A-- 6152
G.CI.92.Abt96 --A--------T--T-------A------CAGT---C-A--AT-G-----A------GCT------------G----C-----A------------G----A-----T---A-T--G--------A--T-C---A--------T------A-A--TC-G------G-C-- 6348
AB.CM.03.03CM_510_03 -TA------T-G-----C----A-------CAG---A-AA-GT-A-----G------GCT--------A---R----------A--------A--------------C---AG---A--------A--------A--A-----C--G--GA-A--CC-R--YG-GG-A-- 6135
H2_01_AB.CI.90.7312A -TA------T-G-----C----A-------CA----A-A-----G-----G-----GGCT--C-----A--------------A------------G----A-----C---AGT--A--------A--------A--A--C--C---C--A-A--TC----TG-AG-A-- 7011
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 GTA------T-G------------------CA----A-A---T-G-----G-----GGCT--C-----A--------------A--------A---G----------C---A-C--A--------A--------A--A-----C---C--A-A--TC----TG-AG-A-- 7011
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 GTA------T-G----------A-------CA----A-A--TT-G-----G-----GGCT--C-----A---G----------A--------A---G----------C---A-C--A--------A--------A--A-----C---C--A-A--TC----TG-AG-A-- 7015
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -TA------T------------A-------CA----A-A-----G-----A-----GGCT--C-----A--------------A--------A---G-G--------C---A-T--A--------A--------A--A-----C---C--A-A--TC----TG-AG-A-- 7013
U.FR.96.12034 --A--------T--T--------------------GT-A--AT-A-----C-----GGC------------------C-----A-----G--A---G-G--A-----C---AGT--T--------A--T-----A--A--------G--GA-A--CC-T--T--AG-A-- 6489
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6935
MAC.US.x.17EFR ------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6935
MAC.US.x.1937 ------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6041
MAC.US.x.2065 ----------------------R-------------A-----------------------------------R-----------------------R------------------------------------------------------------------------- 6041
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------------------T-------------------------------T---G-G--------------------------A------------------------------------------------A------------------- 6934
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------------------------T----------C------------------------G-G----------------------------------------------------------------------------------------------- 6936
MAC.US.x.251_BK28 ------------------------------------T-------------------------------T---G-G-----------------------------C----------------------------------------------------------------- 6911
MAC.US.x.80035 ------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------R------------------------ 6041
MAC.US.x.81035 ------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6042
MAC.US.x.85013 ------------------------------------W------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5975
MAC.US.x.87082 ------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------------------ 6012
MAC.US.x.92050 ------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6035
MAC.US.x.92077 ------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6042
MAC.US.x.93057 ------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6040
MAC.US.x.93062 ------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6027
MAC.US.x.95058 ------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6029
MAC.US.x.95086 ------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5898
MAC.US.x.95112 ------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6031
MAC.US.x.96016 ------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6042
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6034
MAC.US.x.96072 ------------------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------ 6046
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6044
MAC.US.x.96093 ------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6042
MAC.US.x.96114 ------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6037
MAC.US.x.96123 ------------------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5931
MAC.US.x.96135 ------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6027
MAC.US.x.97009 ------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5910
MAC.US.x.97074 -----A------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5910
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------------------A-------------T-------------------------------T---G-G-----------------------------C----------------------------------------------------------------- 6421
MAC.US.x.SMM142_patent ----------------------A-------------T-------------------------------T---G-G-----------------------------C----------------------------------------------------------------- 6418
MAC.US.x.r80025 ------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5898
MAC.US.x.r90131 ------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6041
MNE.US.82.MNE_8 ----------------------A-------------T-----------A-------------------T---G-G--------------------------------------T------------------------------------A------------------- 6403
MNE.US.x.MNE027 ----------------------A-------------T-----------A-------------------T---G-G--------------------------------------T------------------------------------A------------------- 6403
SMM.-.pE660.CG7G --A--A---T-G----------A------C------T----AA-C---A-C-----GGCT--------T-----------------------A--------------G---A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--AG-A-- 6919
SMM.CI.SIVsmCI2 --A--A-----C-----C-----G------CAG---A-AAGAA-G-----G-----GTC---------T---G-C--C-----A-----------G-----------T---A-TT-A-----A-----T--C-----A-----T-----GA-G-----G------G-A-- 6058
SMM.LR.SIVsmLIB1 --A-----T--------C----A-------------A-AAGTA-C-----C-----GGCT------------G-C--C-----T-----G--A--------------T---A-C--------A--A--C--T-----G--------GC--A-T--------T---G-A-- 6000
SMM.SL.92.SL92B GT-------T-G-----------A--C---------T-------------------GGC---C-----T---G----------A--T-----A--------A-----T---A-T--------A--A--T--T--A-----------G---A-T--------T---G---- 6362
SMM.SL.SIVsmSL92A --A--A-----G----------A---C--C------T----TA-------C-----GTCA--------A---G----------A-----G-----------------T---A-T--T-----------T--T--A--C-----------GA-------G--T---G-A-- 6014
SMM.US.CFU212 -----A---T-G----------A---C---------C-A--AA-C-----C-----GGCT--------------C--------------G--A--------------C---A-T-----------A--C-----A--A------------A----------T--AG-A-- 6178
SMM.US.D215 ---------T-G-----C-----A-----C------A--C-TA-------------GGCT--------T---G----------G--------A--T-----------G---A-C---------T-A--C--T------------------A-------------AG-C-- 6189
SMM.US.FTq GTC--A---T-G----------A------C------T-A--T--C-----C-----GGC---------T---G-G--C------------------G--------------A-C------A----T--T-----A--C-----T---C--A-A---C----T--AG---- 6214
SMM.US.G078 GT---------G----------A---C---------T-----A-------C------GCA--------T---G-C--------------G---------------------A-T--------------T-----A--C--------G---A-T--C---------G-C-- 6195
SMM.US.G932 ---------T------------A-------------T----T---------------CAA-----------------C---------------------------------A-T--T-----A-----------A--C------------A-----C--------G-C-- 6184
SMM.US.M919 ---------T-G----------A-------------T----TA-A--------------A---------------------------------------------------A-T--------------T-----A--C------------A----C-----------C-- 6188
SMM.US.M922 ---------T------------A-------------T-----A-A--------------A------------G-C------------------------------------A-T--------------T---------------------A----C--G--------C-- 6191
SMM.US.M923 --A--A---T-G-----C-----------C------T----AA-------C-----GGCT--------T-----------------------A------------------A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--AG-A-- 6184
SMM.US.M926 --------TT------------A------C------T-----A-A--------------A--------------C--------T-----G---------------------A-T--------------T-----A--C--------G--GA----C-----------C-- 6190
SMM.US.M934 -----A---T----G-------A-------------T----TA-A--------------A--------------C------------------------------------A-T--------------T-----A--C------------A----C---------G---- 6187
SMM.US.M935 ---------T-G----------A-------------T-----A-A--------------A--------------C------------------------------------A-T-----------T--T--------C------------A----C-----------C-- 6191
SMM.US.M940 -----A-----G----------A-------------T-----A-------C------GCA--------T---G-C--------T-----G-----------------------------------G--C-----A--C--------G---A----------T---G-C-- 6195
SMM.US.M946 -----A---T------------A-------------T----TA-A--------------A------------G-C--------------------------------G---A-C--------------T-----A--C------------A----C---------G---- 6188
SMM.US.M947 --A--A---T-G----------A------C------T----AA-------C-----GGCT--------T---G-------------------A--------------G---A-C--------A--A--C--T-----C--C------C-CA----------T--AG-A-- 6184
SMM.US.M949 GTC--A-----G----------A---C---------T-----A-------C------GCA--------T---G----------------G-----------------------C--------A--A--C-----A--C--------G---A-----C--------G-C-- 6183
SMM.US.M950 ---------T------------A-------------T----TA-A--------------A--------------C--------------------------------G---A-T--------------T-----A--C------------A----C---------G---- 6187
SMM.US.M951 -T---A----------------A---C---------T-----A-------C-----GGCA--------T---G-C--------------G--------------------------------A--A--T-----A--C--------G---A----------T-----C-- 6192
SMM.US.M952 ---------T------------A-------------T----TA-A--------------A------------G-C------------------------------------A-T--------------T-----A--C---------C--A----C---------G---- 6188
SMM.US.SIVsmE660-FL10 --A--A---T-G----------A------C------T----AA-C-G-A-C-----GGCT--------T-----------------------A--------------G---A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--AG-A-- 6920
SMM.US.x.F236_H4 --A--A---T-G----------A------C------T----AA-C-----C-----GGCT--------T---G-------------------A--------------G---A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--AG-A-- 6882
SMM.US.x.H9 --A--A---T-G-----------------C------T----AA-------C-----GGCT--------T---G-------------------A------------------A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--A--A-- 6403
SMM.US.x.PBJ14_15 --A--A---T-G-----------------C------T----AA-------C-----GGCT--------T---G-------------------A------------------A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--A--A-- 6697
SMM.US.x.PBJA --A--A---T-G-----------------C------T----AA-------C-----GGCT--------T---G-------------------A------------------A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--A--A-- 6696
SMM.US.x.PBJ_143 --A--A---T-G-----------------C------T----AA-------C-----GGCT--------T---G-------------------A------------------A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--A--A-- 6403
SMM.US.x.PBJ_6P6 --A--A---T-G-----------------C------T----AA-------C-----GGCT--------T---G-------------------A------------------A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--A--A-- 6889
SMM.US.x.PGM53 -----A---T-G----------A-------------T-----A-A--------------A--------------C------------------------------------A-T--------------T-----A--C------------A----C-----------C-- 6854
SMM.US.x.SME543 --A--A---T-G--T-------A------C------T----AG-C---A-C-----GGCT--------T-----------------------A--------------G---A-C--------A--A--C--T-----C---------C-TA-----C----T--AG-A-- 6933
STM.US.89.STM_37_16 -----A--T--------C-----------C------T----AA-A-----C-----GGCT------------G-C-----------------A--------------C---A-C--T-----A--A--C--T--A--------------GA-T---C----T---G-A-- 6577
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MAC.US.x.239 GAGATGCAATAAAAGTGAGACAGATAGATGGGGATTGACAAAATCAATAACA..........................................ACAACAGCATCAACAACATCAACGACAGCATCAGCAAAAGTAGACATGGTCAATGAGACTAGTTCTTGTATAGCCC 7063
Env __R__C__N__K__S__E__T__D__R__W__G__L__T__K__S__I__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__T__A__S__T__T__S__T__T__A__S__A__K__V__D__M__V__N__E__T__S__S__C__I__A__
A.CI.88.UC2 --AT--T---CC-GT-ACAGGGA---ACACCAATGCC---GCCAA-CC---C...................................................G--G-C-G-C----C--CAACC-TT--T-CC-TAC---AA-A-----A-G-TC-A-C---G---G-G 7093
A.DE.x.BEN --AT--T-GC-GGGT-C-AGGGA---CCAC-ACCCC--ATCCCAGG-CCT-G................................................AGT--C-----C--G-GAC--C-CA--T-CGC--CCTC---AA-A-----A---TC-AAC--C----AAA 7157
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -GA---T--C-GC-CAAGT-----G--CA-TAACAGC----GTGAGGGG-GC...........................................................................A--GTCCC---G--AT-A--C--A----C---A--C---A--A 7092
A.GH.x.GH1 ---T--T--C-GC-CCACT-ACA-C-C-ACCAC-ACAGGG-GCA---C-GGG....................................................................................ATGTCA-AG-TAA-TGAA-C----CCATC-TA-T 6562
A.GM.87.D194 --AT--T----T--C-TCAGGGAC--CCGC-ACCCC--GTCC-C---AC-TT....................................................................................ACA--AA-AG----A-A-TC-A-C-------G-G 6562
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --AC--T--CGC----ACAGAGAGCGC-GTT-C-ACT----GCC--TCTGG-.................................................................................CCT--T---A-A-----T---GA-C-A--C---CAAT 6562
A.GM.x.MCN13 ------T--C--C-CA--TG--AGG-ACACAACCACAC-C-C-A--GC-T-C...............................................................C--CGTA--AT-AA-CCC--GACAGA-A-A-G-----A-TCC--A--C---CG-G 6584
A.GM.x.MCR35 ------T--C--C-CA--TG--AGG-ACACAACCACAC-C-C-A--GC-T-C...............................................................C--CGTA--AT-AA-CCC--GACAGA-A-A-G-----A-TCCA-A--C---CG-G 6584
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --AC--T-CA-GG-ACAT---CACAT-GACA--GAG----G-CA-CCA--AT....................................................................................AT--CAA-T-TAA-TGAC-C---CCA-GCGCGTG 6556
A.GW.87.CAM2CG --A---T--C-T----ACA-GT--C-C-ACTATGA-A-GG-C-A-C-C-C-C.....................................................................AGCA----T----AG-CACCAA-A-G---C-A-TC-C----C---CG-A 7145
A.GW.x.MDS --AC--T-GC-G-CTCAGTGACAGCGC-A-CAC-AG--AC-C-A-C-C--AC.................................GCCACCGCAG-C---A-CA---TC-G-G-C--A--CAT-G--C---GGAACACA-CCA-A-G-----A-TC-C-A--C---CG-G 6619
A.IN.07.NNVA -GAG-----G--C--A-------GG-ACGCAACCACA--CGC-C---C---C...............................................................--AC---AGATTAATG-GAC-ACTGA-A-A-G-----AC-C---A--CG--CG-G 7137
A.IN.95.CRIK_147 ---------C-C----ACA--CACA-CCACAACCGCAC-C-C-AGC-C--GT.........................................................G--GGG-GC-----CA--C-C---CCCATA-----A-------AC-C---A--C--GCA-G 6890
A.PT.x.ALI --AG--T-GC--C-TAAGC-----G--CACAACCACAT-CCCGAGCCC-GGG........................................................................AGCA--CTCAA-CC-C--A-A-------GCGA-C-A--C---AAGG 7123
A.SN.85.ROD --A-----GC-GC-CA----GCAGC-C-G--AACAAC----CC----AG-GC................................................A--AGC-----CA----C---C-CA---ACC-G-AGC-AGA-A-A-G----GA--C-C-A--CGC-CG-G 6591
B.CI.88.UC1 ------T-----C-CA-GA--CA---CTACTACTAAAC-T-TTA-T-C-C-T............................................................ATT--T--TA-TAA-C--TC--A-A--T-AC----C--C--A---C-A-----TAAAA 7126
B.CI.x.20_56 --AT--TTC--C--A-A-C---AGA-CTAACAATACT--TGC---T-CT--T...............................................................--TGGTAAT--TA-T-C-CC-ATAG-A--------AG-A-T-C-A---G-TAAAG 7112
B.CI.x.EHO --AG--T-----G-CGTG--GCTCAGCTA-CAA-GA---C-CTA-GTCCT-C............................................................G-GT-CCTCAG---TT-T-CTCAGAC-C-AC----C--AGA---CAAA-----TCAAA 7110
B.GH.86.D205_ALT --AC--T-G-----CC--A---A-CCC-G--AATGCC-GT-GTA-T-CC--C......................................................--T-AGC-T--T--CA-C--TCGTGGGC-GA-A-C-A-T--C--A--AGACC-A--C---AAAA 7118
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 --AT--T-G---CCT-A-C--CACAGCCAACACCACC---GCCAAC-AC-TC..................................................................-----C--TAAG--CA--AGT---C------GA-A-GAC--A-----CCGAG 6256
G.CI.92.Abt96 --------------C-------A-C-A------TC-A---GGGA-C-CC--T..........................................GT---CC-TG-----GTTC-C--A--TAA-ATG-TG-C--CT--AC-A--G---AGC-----CCAG--CT--ATGT 6476
AB.CM.03.03CM_510_03 --AT--T-CA-CC-CG--AG-CACACCCCA-AATACC----C-CGG-AT--C....................................................................................ACA--AA-AG-G--T-A-GACC--------AGTA 6221
H2_01_AB.CI.90.7312A ---T--T--C-GC-CCACCG-CACC-CTACACC-CCA-GC-CCA-T-AC-AC......................................................-----CA----AGAGC-CA--A--GG--GGCCAGA-A-A-----A---TT-C-A--C--GCG-A 7127
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --AC--T-CC--CGCCACT-GCAGC-C-AACAT-ACA-GGCCCAYT-GC--C..................................................................-TT-ACAACAT--CCAC-ACAGA-A-A-----Y---TC---A--C---CAAA 7115
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --AC--T-CC--C-CAACA-AGTCC-ACACCAATGGC-ACGT-AAC------..............................................................................GG-ACCACAC--A-A-----A---TC-C-A--C---CGAA 7107
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --AC--T-CC--C-CAA-C---A-C-CCACAAACACAC-C-CC--TTC---C..............................................................................GG--G--GGC--A-A-----A---TC-C-A--C---CGAA 7105
U.FR.96.12034 ------T-G-----C---A---A-------------A---GG-A--GC-G--...................................................A-------TAGCC-AG--ATGCA--A-TC-AGTA-AG-AA-A-----A--AGAGC--------CGAA 6608
MAC.US.x.17EC1 ----------------------------------------------------..........................................-------------------------------------G-------------------------------------- 7063
MAC.US.x.17EFR ----------------------------------------------------..........................................-------------------------------------G-------------------------------------- 7063
MAC.US.x.1937 ----------------------------------------------------..........................................---------Y-----R--------------------R--------------------------Y------------ 6169
MAC.US.x.2065 ----------------------------------------------------..........................................---------Y------------------------------------------------------------------ 6169
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------------------------TC----.............................................---A-CA--G--G--C---A-G--ATG----A----A--A-----A------------------------TT- 7059
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------A-------------------T-----.............................................---A--G--C-----G--C-A--G---G--T-----A--------------------------------A-T- 7061
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------------------------------TC----....................................ACAATA---------G--C--------G-AC---T-----A----A----------------------------------T- 7045
MAC.US.x.80035 ----------------------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------- 6169
MAC.US.x.81035 ----------------------------------------------------..........................................---------------------------A--------R--------------------------------------- 6170
MAC.US.x.85013 ----------------------------------------------------..........................................------------------------------------G--------------------------------------- 6103
MAC.US.x.87082 ----------------------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------- 6140
MAC.US.x.92050 ----------------------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------- 6163
MAC.US.x.92077 ----------------------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------- 6170
MAC.US.x.93057 --------------R-------------------------------------..........................................------------------C---Y-------------R-------------------------------Y------- 6168
MAC.US.x.93062 ----------------------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------- 6155
MAC.US.x.95058 ----------------------------------------------------..........................................-----------------------------------------------------------Y---------------- 6157
MAC.US.x.95086 ----------------------------------------------------..........................................------------------------------------G--------------------------------------- 6026
MAC.US.x.95112 ----------------------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------- 6159
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------R--..........................................G-----------------------------------R--------------------------------------- 6170
MAC.US.x.96020 ----------------------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------- 6162
MAC.US.x.96072 ----------------------------------------------------..........................................---------Y-----------------A------------------------------------------------ 6174
MAC.US.x.96081 ----------------------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------- 6172
MAC.US.x.96093 ------------------K---------------------------------..........................................---------------------S--------------G--------------------------------------- 6170
MAC.US.x.96114 ----------------------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------- 6165
MAC.US.x.96123 --------------R-------------------------------------..........................................---------------------S-----R------------------------------------------------ 6059
MAC.US.x.96135 --------------R-------------------------------------..........................................---------------------R------------------------------------------------------ 6155
MAC.US.x.97009 ----------------------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------- 6038
MAC.US.x.97074 ----------------------------------------R-----------..........................................---------------------------------------------------------------------------- 6038
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------A-------------------TC----.................................ACAACAGCAT-----A--A--------A--G-A-A-T--GT--AG-C-AG------A---------------C-----G---TT- 6558
MAC.US.x.SMM142_patent --------------------------A-------------------TC----.................................ACAACAGCAT-----A--A--------A--G-A-A-T--GT--AG-C-AG------A---------------C-----G---TT- 6555
MAC.US.x.r80025 ----------------------------------------------------..........................................------------------------------------G--------------------------------------- 6026
MAC.US.x.r90131 ----------------------------------------------------..........................................---------------------------------------------------------------------------- 6169
MNE.US.82.MNE_8 --A------C----------------A-------------------TC----..........................................---------C-----G--AT-C-A---AA-G---AGGC-A--A-AG------------A----C--------AAT- 6531
MNE.US.x.MNE027 --A------C--------A-------A-------------------TC----.......................................ACA---G-----C--------AA---A---A--A--AAGG--A----AG----------A-A----A-----G--AAT- 6534
SMM.-.pE660.CG7G ------T-------C------------G-----T-------G-AACGC-GGG.................................ACAACAACA---T--A--A--------G--G-A---C--AGT-T-GC--A-A-TG-TA-A-----A-G--A-C----C---AAAA 7056
SMM.CI.SIVsmCI2 -C-T--------G-C---A-------A-------------GG-AAC-CG--G...............GCAGCACCTACAACCACGACAACAACA---G---T-A--G-----G--GTA---A--A-----GG--G------TA-A-----T----C-GAA------AGGA 6213
SMM.LR.SIVsmLIB1 --AG--T-------A---A---A----G-----G--A----G-A--TC----................................................A--A--C--T--A----A--C-AGA--AAT-T---------A--A-----A---TCAC-A-----GC-AA 6122
SMM.SL.92.SL92B --A---T-------A---------C--------G-------G-G--GCT--T...........................ACTACTAGCTCACCA--T--TA-TAGCC-CTT-A-TG-TG-TAGCC--T--GG--AG--A--C--T--C--C----TG-------C-AAGA 6505
SMM.SL.SIVsmSL92A -CAG--TG---G--A-------AGA--------T--A---GG-GGG-C-G-T.................................ACAACTACAG-TG--A-TA---AGG-------T--TTT-A---TCCCT--TA-GGAAT-A-----C--A----TC-----GA-AA 6151
SMM.US.CFU212 -------------GC---------C-AG------C-A---GG-A--GC-G--.................................CCACCAACA----AGA--CT--AG---A--T-A---A--AA-C--CC----CT-GAA--A-----T--CGAAC-C---G--AAA- 6315
SMM.US.D215 ---G--T-----G-----C-----C--------C------GG-GT-CAGG--.......................................ACA---C--A--G--T----------A---A--A--AAGGCTA----A-CA--A-C---T-AC---G-A---G--CAAA 6320
SMM.US.FTq -----------GG-CA------A--C--------C-A--GGGCAACTCCGAC..........................................------A--GT----C-TAGCG-C-A-A-TA--A--G--AA--GTGAAA-A-----C---GACC-C--CT-CAAAG 6342
SMM.US.G078 --A---------G-CA--C-----C-A---------A---GGGA---C----..................ACAACACAAAAAACAACAACAACAGGCC---------A-G--AA-T-AG--A-GC---T-GC------AG-T--G-C---T-G----C-----G--AGGA 6347
SMM.US.G932 ------------------T---------------C-----GGGGT-TC----.................................ACAAAAAACC-----AT-GT-G--C--A-TT-A-G-A--G-----CT-AA-CCAGAAT-A-----A--AGA-C--------AAAA 6321
SMM.US.M919 --A---------G-CA--A-----CCA-------C-A---GG-AT--C-C--....................................ACACTCT-----A--A-----CA---T--A---A--A--AAT-C-AC---AG-TA-A-----A-G----------C--AAAA 6322
SMM.US.M922 --A---------G-CA--A-----C-A------G--------GAATG-----............ACAGCAAGGAATGCAACAGCAACAACACCAG-----A--AA----C--G----AGT-AT-A---T--C-CC-A--G-T--A-------A-GACA-----G---AAA 6349
SMM.US.M923 ---G--T-------A---A-----C--------T--A----G-A---C-G--........................TCAACAACAATACAAAAAT-----A-G---------C----A-T-CAGG---T-GC--A-A-GG-T--A-----C-G--C-C--------AAAA 6330
SMM.US.M926 --A---------G-CA--A-----------------A----GGCATGGC---...........................ACCGCAACAACCCCA---------G---A-T--A----A----A-AAG-T--C-AAT-TTGA---A-----T--ATCA------G--AAAA 6333
SMM.US.M934 ------------G-CA--A-------A---------A---GG-A-CCC-T--...................................................C--------G--C-A--CATGCA-----C-----CTGA-A-A--------ATCA---------AAGA 6306
SMM.US.M935 --A---------G-CA--A-----C-----------A---GGGAAT-C----.......................................ACA------A--A--T--T--G----AG--A--G---T--CGCC-A-A--T--A-------G-GACC-----G----AA 6322
SMM.US.M940 --AG-------GG-CAC-A---A---A------GC-A----GGGAC-C-GA-ACAGGGAACACAACAGCAACAACACCAACTACGACACCATCAC-----A--AG--AC---A--GGA-ACA--A--T-G-GGAAT--GGAAA-A-GG-CA-A-GA-A----C---AGGA 6365
SMM.US.M946 ------------G-CA--A-------A---------A----GGGGCCC-T--..............................ACAACAACCCCAT--T--A--GTG-A---GA--G-A-A-A--CG--T-CC------TGA-C-A--------ATCA------G--AGGA 6328
SMM.US.M947 ---G--T-----------C--------------C--A---GG-A--CG----..................ACAATGAAACCAACAACAACAGAAG--T--A--GGG---G-----C-A---A--C--AT--C--C-A-AG-TT-A-----A-G-GA-C-A-------AGT 6336
SMM.US.M949 ---G--T---GGG-CA--A---A---A-------C-A---GGGA--GCT-T-..............................ACAACACCTACAC-C---A--AGT------AA--AT-GGA--A--A--C-G-ATCGGGACC-AG-G--T-A----A----C---AGGA 6323
SMM.US.M950 ------------G-CA--C-------A---------A---GGGA-CCC-T--.......................................ACA------A--G-C-GT---A----AG-----A--C--GC--C--TTGA-C-A-----A--AGAC---------AAGA 6318
SMM.US.M951 ---G--T-----G-CA--A-------AG------C-A---GC-A---CT--T..........................................C-GG--A--A---TTG-TA---GT-GTCT-A-CA---C-CCG--G-CAC-A-CA-GA-A-GAAA----C---AGGA 6320
SMM.US.M952 ------------G-CA--A------------A----A---GG-A-CCC-T--.......................................ACA---------AA---GC--A----A---C--A-----GT--C--TTGA-A-A--------ATCA------G--AGGA 6319
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ------T-------C------------G-----T-------GGAACGC-GGG..............................ACAACAACAACA------A--A--------G--G-A---C--AGT-TGGC--A-A-TG-TA-A-----A-G--A-C----C---AAAA 7060
SMM.US.x.F236_H4 ------T-------C------------G-----T------GG-AACGC-GGG....................................ACAACA---------AT-------A--G-A---C--AGT-T-GC--A-A-TG-TA-A-----A-G--A-C----C---AAAA 7016
SMM.US.x.H9 ---G--T------------M---MC--------T--A---GG-GS-CC-G--....................................CCAACA------CA-A--T-----A--C-AC--T--C--AT--T--C-A-GG-T--A-----C-G-GA-C--------AGAA 6537
SMM.US.x.PBJ14_15 ---G--T-----------------C--------T--A---GG-A-CCC-G--.....................CCAACAACAACACAAACAACA------CA-G--T-----A--C-A---T--C--AT--C--C-A-GG-T--A-----C-G-GA-C--------AAAA 6846
SMM.US.x.PBJA ---G--T-----------------C--------T--A---GG-A--CC-G--.....................CCAACAACAACACAAACAACA------CA-G--T-----A--C-A---T--C--AT--C--C-A-GG-T--A-----C-G-GA-C--------AAAA 6845
SMM.US.x.PBJ_143 ---G--T------------M---MC--------T--A---GG-AS-CC-G--.....................CCAACAACAACACAAACAACA------CA-G--T-----A--C-A---T--C--AT--C--C-A-GG-T--A-----C-G-GA-C--------AGAA 6552
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---G--T-----------------C--------T--A---GG-A--CC-G--.....................CCAACAACAACACAAACAACA------CA-G--T-----A--C-A---T--C--AT--C--C-A-GG-T--A-----C-G-GA-C--------AAAA 7038
SMM.US.x.PGM53 ------------G-CA--A-----C--------G--A-----GAATGA--T-...........................CCAACAACAACAACA------A--A---A--GCC---AAG---A-G--AT--C--C-A-AG-TA-A-----A-G-GA-C--------AG-A 6997
SMM.US.x.SME543 ------T-------C------------G-----T------GG-AG-GC-GAG..............................ACAACAACAACAG-G-A-T--A-----T--A----A---A--A---T--C-CC-A-GG-TA-A-----AGG-GA------C---AAAA 7073
STM.US.89.STM_37_16 ---G--T-----G-A---A-----C-A-------------GGGAA--C-GT-..........................................-------TGA--C-----G--G-AG-----G--A----GCC---GT-A--A-----A--A--C--C---G--AGTA 6705
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V1 loop end V2 loop start
MAC.US.x.239 AGGATAATTGC...ACAGGCTTGGAACAAGAGCAAATGATAAGCTGTAAATTCAACATGACAGGGTTAAAAAGAGACAAGAAAAAAGAGTACAATGAAACTTGGTACTCTGCAGATTTGGTATGTGAA.....................CAAGGGAATAACACTGGTAAT 7209
Env Q__D__N__C__.__T__G__L__E__Q__E__Q__M__I__S__C__K__F__N__M__T__G__L__K__R__D__K__K__K__E__Y__N__E__T__W__Y__S__A__D__L__V__C__E__.__.__.__.__.__.__.__Q__G__N__N__T__G__N_
A.CI.88.UC2 CA--C------...-----A----GGG-C--AGGG---G-T-AT-----G-----T-----G--AC-GG--CA---T----T---G-G---T-C---C--A--------A-AT---G----T-----C.....................AGCACA--C--G--A--C-CA 7239
A.DE.x.BEN -CA-C-CA---...G----A--A-GGT-T---G-G-----GCAA---G-G-----T----AG------G--CA---T-------GGAG---T--G--C--A-----T-TA-A----G----T-----C.................................-ACACA-CA 7291
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -CA-C-GC---...T---AT--A-GGAGT--AG-GG-AG-CGAT---CGG-----T--------AC--C--CT---T---CC-C-GC-A--T-G------A--------AAAG---G-A--T-----C...........................-CA-CT-A---G-CC 7232
A.GH.x.GH1 CA--C--C---...-----A----GGA-G--AG-G--AG-C-AT---C-G---T-T--------A---G-G-----T---------C----T--------A--------AAA----G-A--T------.....................TC-AAT----C--AA-A-GGG 6708
A.GM.87.D194 -CA-C--C---...-----A--A-GGA----AG-GG--G-TGAG---G-G-----T-----G---C--G--CA---T-------GGA----T-----CG-A--------AAG----G----T-----C..............................--G--AAACGGA 6699
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 T-A-C------...T----AC--AGGG-G--AG-C---G-CGAG---C-G-----T--------AC--G-GTT---T---------C----T-G------C--------AAA----G----T------........................TCAG------GCACAG-C 6705
A.GM.x.MCN13 CAA-C--C---...T----A----G-G----AG-GG--G-C-AT---C-------T--------A---G-G-----T--------GC-A--T-G---G--A--------GAAG---G-A--T------..............................GGA-A---C-CC 6721
A.GM.x.MCR35 CAA-C--C---...T----A----G-A----AG-GG--G-C-AT---C-------T--------A---G-G-----T--------GC----T-----GG-A--------GAAG---G-A--T------..............................GGA-A---C-CC 6721
A.GW.86.FG_clone_NIHZ CA--C--C---...-----A--AA-GG-G--AG-------CGA----C-G--T-GT--------A---G-G----------G----C----T-C----G-A--------AAA----G----T-----C...........................--------CTCA-G- 6696
A.GW.87.CAM2CG CAA-C--C---...T----A--A--GG----AA-G--AG-C-AG---C-C-----T--------A---G-------T---------C-------------A--------AAGC---G----T-----T..................AATAGCACAG--C-G--CACA--- 7294
A.GW.x.MDS CA--C--C---...T----AC-A--GG-G--AG-G---G-C-AG---C-------T--------A---C-G-T---T---------C----T--C-----A--------AAGC---G----T----G-.....................G--AT---------CACA--C 6765
A.IN.07.NNVA GA--C--C---...T----A--AAG-G-G---G-G--AG-C-TA---C-G-----T--------A----T------T---CC----AG---T--------A--------AAGC---G----T------..................CCAG-TA-C-CC-CT-GCAC-CGC 7286
A.IN.95.CRIK_147 CAA-C--C---...T----A----G-G-G--AG-GG-AG-C-AT---G-G-----T--------A---GTG-----T--ACC---GACA--T--------A--------ACGT---G---AT------........................CCAG---G---CACA--C 7033
A.PT.x.ALI CA--C--C---CCC-GG--AC-A-GGG-T--AG-G---G-C-AT---CGG--------------A---C-G-----T---CC----C----T--------A--------AAA----G----T------.....................-C-TTT--C-C---CACA--C 7272
A.SN.85.ROD CA--C--C---...T----A----G-G-G--AG---C---C-AT--CC-G-----T--------A---G-------T---------C----T--------A--------AAA----G----T-----G........................ACA-----T-GCACA--- 6734
B.CI.88.UC1 -T--C-CC---...C-G--AA-A-G--T---AA-C-CAG-TGA----T-C--T-----------AC---G------TG--------C-A--T--G--C--C------GAAAA------A-AG--CA-C..............................GG--ACA-C-CC 7263
B.CI.x.20_56 CTA-C--C---...T-G--AA-A-G--T---AG-TG--G-T-A-----CC--T-----------AC---G-CA---TG---G----C-A--T-----C--C------AGGAG------A-AG--C--G.......................................... 7237
B.CI.x.EHO -T--C-GC--T...G----GA-A-G--T---AG--------GA----C-------A--------A-----------TG--TC----C-A--T--G--C--C-----TAAACA------A--G------........................AA-GGG-CA-GGA----- 7253
B.GH.86.D205_ALT -T--C-GC---...-----AC-A-G-G-----G----A--GCAA-----T--T-GT-----G--AC---G------TG--CT----C-A--T--A--C--C--------A-A------A-AG---A-T...........................----C--GGAAGT-- 7258
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -T--C--C---...-----TA-A---TTT---A-C---G---CA---CG------T--------A------GT---TG-ACCG---AC---T-----C--C-----TG-A-A----G-ACAG---A-T.......................................... 6381
G.CI.92.Abt96 -C--------T...-----TA-AC-GTC---ATCC---G-TG----C-----T------------C-------G--TC---G---G--A--------G--------T--ACA-------CA---Y---.....................--GTCC-----G-G--AG--- 6622
AB.CM.03.03CM_510_03 GAA-C--C---...-----A--A---A-T--AG-G---G-T-CA-----C----GT------------G--CA---T--------GAG---T-----G--A-----T--ACAG---G----T-----C..................AAAA-CAATTCA-G-GAAACATTA 6370
H2_01_AB.CI.90.7312A CA--C--C---...-----A----G-G-G--AG-G---G-CGAT---C-G--------------A---G-G-----T----C----C-A--T-G------A--------AAA----G-A--T-----G.....................TC-AAT--CGC--G--A-GGG 7273
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 GA--C-GC---...-----G----G-G-G--AG-G---G-CCAG---C-G--TG------T---A---G-G-----T---------CG---T--------A-----T--AAA----G-A--G----G-...........................G-GGC--A------C 7255
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -T--C-GC---...-----A----G-G-G--AGGG--AG-CCAG---C-G---G----------A---G-G-----T---------CGA--T--------A--------AAA----G-A--T-----G.....................ACCAAT---GGG--AAA--GG 7253
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -T--C-GC---...-----A----G-G-G--AGGG--AG-CCAA---C-G---G----------A---C-G-----T---------CGA--------G--A-----T--AAA----G-A--T-----G.....................ACCAAT---GGG--AAA-GGG 7251
U.FR.96.12034 -TA---GC---...T----A--A--------A-C-T--G-G--T----G---T--T--------C--------G--T------C-------T--A-----A-----T---CAT--CA-A--T------........................CA-----CT-G--AA-G- 6751
MAC.US.x.17EC1 -----------...G-------------------------------------------------------T-----------------------------C---------------------------.....................--------------------- 7209
MAC.US.x.17EFR -----------...G-------------------------------------------------------T-----------------------------C---------------------------.....................--------------------- 7209
MAC.US.x.1937 -----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................--------------------- 6315
MAC.US.x.2065 -----------...------------------------R-----------------------------------------------------------------------------------------.....................--------------------- 6315
MAC.US.x.251_1A11 -T---------...---------------------------G--------------------------------------------------------------------------------------.....................----------G---------- 7205
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -T---------...---------------------------G---------------------------------------C---G------------------------A----------T------.....................----------G-----A---- 7207
MAC.US.x.251_BK28 --A--------...----------------------------------------C--------------------------C---G------------------------A----------T------.....................----------G-----A---- 7191
MAC.US.x.80035 -----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................--------------------- 6315
MAC.US.x.81035 -----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................--------------------- 6316
MAC.US.x.85013 -----------...------------------------------------------------------------------------------------------------R-----------------.....................----------------A---- 6249
MAC.US.x.87082 -----------...------------------------------------------------------R-----------------------------------------------------------.....................--------------------- 6286
MAC.US.x.92050 -----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................--------------------- 6309
MAC.US.x.92077 -----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................--------------------- 6316
MAC.US.x.93057 -----------...--------------------------------------------------------------Y----M----------------------------------------------.....................------------------R-- 6314
MAC.US.x.93062 -----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................--------------------- 6301
MAC.US.x.95058 -----------...------------------------------------------------------------------------------------------------R-----------------.....................----------------R---- 6303
MAC.US.x.95086 -----------...------------------------------------------------------------------------------------------------R-----------------.....................--------------------- 6172
MAC.US.x.95112 -----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................--------------------- 6305
MAC.US.x.96016 -----------...---------------------------------------------------------------------MR-------------------------------------------.....................--------------------- 6316
MAC.US.x.96020 -----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................--------------------- 6308
MAC.US.x.96072 -R---------...---------------------------------------------------------------------MM-------------------------------------------.....................--------------------- 6320
MAC.US.x.96081 -----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................--------------------- 6318
MAC.US.x.96093 -----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................--------------------- 6316
MAC.US.x.96114 -----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................--------------------- 6311
MAC.US.x.96123 -----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................--------------------- 6205
MAC.US.x.96135 -----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.....................--------------------- 6301
MAC.US.x.97009 -----------...G-----------------------------------------------------------R--------------------------------------------R--------.....................--------------------- 6184
MAC.US.x.97074 -----------...--------------------------------------------------------------------------------------Y---------------------------.....................--------------------- 6184
MAC.US.x.MM142_IVMXX -T---------...-------------------C---------------------------------------------------G-----------------------------------T------.....................----------G---------- 6704
MAC.US.x.SMM142_patent -T---------...-------------------C---------------------------------------------------G------------------------------C----T------.....................----------G---------- 6701
MAC.US.x.r80025 -----------...------------------------------------------------------------------------------------------------R-----------------.....................--------------------- 6172
MAC.US.x.r90131 -----------...------------------------------------------------------------R-----------------------------------------------------.....................--------------------- 6315
MNE.US.82.MNE_8 -T---------...-------------------C-----------------------------------------------G--G------------------------------------T------.....................-----T----G-----AA--- 6677
MNE.US.x.MNE027 GT---------...-------------------C--------------------------------------------------G------------------------------------T------.....................-----T----G-----AAG-- 6680
SMM.-.pE660.CG7G -TA---G---T...G-------------G----CC------G-T--------T--------------------G-----A-GG-T---A--T--------A-----T--AAG------AA-C-----G........................CA-TCAGCG-A--AA-G- 7199
SMM.CI.SIVsmCI2 -T----G---T..C.----AC-A----C---A-CCC-A--TG----C-----T--T--------AC-T-----G-----A--G-----A--T-----G--A-----T--ACAG-----A--C------........................C-A---GGT-A---C-G- 6356
SMM.LR.SIVsmLIB1 -CA----C--T...T----A------G----A-C-------G-A----GG--------------AC----G--G-----------G-----------G--A-----T---AG---------G------........................CAA-----T-A--AG--- 6265
SMM.SL.92.SL92B -CA-C------...T-T---A-A--G--G--A-C-------G-T---C----T-----------AC-----------C------GGC-------------C--------CAG----C-A--C-----G...........................C-AGGAGGAAA-G-A 6645
SMM.SL.SIVsmSL92A -T----C---T...C----AA-A--G-----A-C-------G-A-----G--T-GT-----T---C---GG--------------GC-A--T-----G--C-----TG-CAGG---A-T--G------........................-AAG-C---CAGAC-GGC 6294
SMM.US.CFU212 TTA-C--C---...-----A-------C---A-C-------G-A-----------T--------A--G-------G--G------G--------------A---------AGT--------C-----G.....................-----TGG-----ACACA--- 6461
SMM.US.D215 -CA---GC--T...C-T---A-A-----G--A-C----G--TCA--C-G---T------T-C---C----G----------C------A--------G--C---------AGG---A-A---------.....................------GC-G-A-A--A--CA 6466
SMM.US.FTq GTA-C--C--T...-----GA-A-G-AGT--AG--T--G--TCT--C--------T--------------G--------A--G--G-----------G--C--------AAGG--------C------..................CGAG-C--A---G-A-TA-CA--- 6491
SMM.US.G078 -CA---G---T...----A---A--G--G--A-C------------------T--T--------------------T--A--G-----A--T--------A-----T--AAG----------------........................CAA--G-G--A---A-G- 6490
SMM.US.G932 -T---------...----A-------G----A-C----G-------------------------A----GG-----T-G--GG--G-----T--------C---------A----C--A--T------.....................GC-AAT-----T----CC--- 6467
SMM.US.M919 TC--------T...------C-A-GG--G--A------G-------------T----------------C-GTG-----A--G-----A--T--C-----A-----T--CA----C---A--------CAAACTACTGAAACTAATGAAACTAAT--A--TGGAA----- 6489
SMM.US.M922 -CA----C---...C-------A--G--G--A------G---A---------T--T---T-------G-----G-----A--G-----A--T--------A-----T--AAG------AA--------........................CAA----CTGA---A--- 6492
SMM.US.M923 -T----G---T...-T---T--------G----CC---G-------CC----T--------------------------A--G-----A--T--------A-----T--AAG------A--T------.....................---AAC--C-CTGACA----A 6476
SMM.US.M926 -TA-C-----T...------C-A--------A-CC-------------G---T-----------TC----------T-----------A--------G--C-----T--------C-----C-----G............CAAGGTAATGCTAAT--A-CA-G-AA-... 6485
SMM.US.M934 -T----G---T...------A-A-----G--A-C----G-------------T------------C----------T----G---G--A--------G--------T---A----------T-----G........................CAA----GT-----G--- 6449
SMM.US.M935 -CA-------T...--------A--G--G--A-C----G-------------T--------------G-----------A--G--G--A--T--------A-----T--AAG------A---------........................CCAG--GCT-AA--G--- 6465
SMM.US.M940 -T--C-----T...------A-A--G-----A------G--CAA---C----T--T------------C-------------G--G-----------------------CT----C-----T------........................C-A---GCT----AGGG- 6508
SMM.US.M946 -T--C-----T...------A-A-----G--A-C----G-------------T------------C----------T----GG--G--A--------G--------T---A----------T-----G...............CGAAATGGT-A----GGT----AAG-- 6480
SMM.US.M947 TTA--------...----A--------------CC--------T--------T--------------------G-----A--G--G--A--T--------A-----T--AAGG---A-A--T------........................CAA-------A--AATC- 6479
SMM.US.M949 -T----CA--T...G-T---A-A--G-----A-C----G--CAA--------T--T-----------------G--------G--G--------------C------G-C-----C-----T------........................CAA---GTT---AA---- 6466
SMM.US.M950 -T--C-----T...------A-A-----G--A-C----G-------------T------------C----------T--------G--A--------G--------T--CA----------T-----G............CAAAATAATGGT-AA----GT--A-CA--- 6473
SMM.US.M951 -T--C-GC--T...-AG---C-A--------A-C----G--CAA--------T--T-------------G---G--------GCGG--------------A--------C-----C-----T--C---.....................-----T---GCT----A---- 6466
SMM.US.M952 -T--C-----T...--------A-----G--A-C----G-------------T------------C----------T----G---G--A--------G--------T---A----------T-----G.....................---AAT---GGT--A-CA--- 6465
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -TA---G---T...G-------------G----CC------G-T--------T--------------------G-----A-GG-T---A--T--------A-----T--AAG------AA-C-----G........................CA-TCAGCG-A--AA-G- 7203
SMM.US.x.F236_H4 -TA---G---T...G-------------G----CC------G-T--------T-----------------T--G-----A--G-----A--T--------A-----T--AAG------AA-C-----G........................CA-TCAGCG-A--AA-G- 7159
SMM.US.x.H9 GTA-------T...--------------G----CC---G----T--------T--------------------------A--G-G---A--T--------A-----T--AAG------A--G------..................CAAA-TA-C---GGA-A--AA-C- 6686
SMM.US.x.PBJ14_15 TTA-------T...--------------G----CC---G----T--------T--------------------------A--G-G---A--T--------A-----T--AAG------A--T------........................CAA----G--A--AA-C- 6989
SMM.US.x.PBJA TTA-------T...--------------G----CC---G----T--------T--------------------------A--G-G---A--T--------A-----T--AAG------A--T------........................CAA----G--A--AA-C- 6988
SMM.US.x.PBJ_143 GTA-------T...--------------G----CC---G----T--------T--------------------------A--G-G---A--T--------A-----T--AAG------A--T------..................CAAA-TA-C---G-A-A--AA-C- 6701
SMM.US.x.PBJ_6P6 TTA-------T...--------------G----CC---G----T--------T--------------------------A--G-G---A--T--------A-----T--AAG------A--T------........................CAA----G--A--AA-C- 7181
SMM.US.x.PGM53 -CA-------T...--------A--G--G--A-C----G---------G---T-------------------AG-----A--G-----A--T--------A-----T--AAG----A-A---------.....................---A-T-C--CT-G-A-A--- 7143
SMM.US.x.SME543 -TA---G---T...G-------------G----CC------G-T--------T-----------------G--G-----A--G-T---A--T--------A-----T--AAG------AA-C-----G........................CA-CCAGCA-A---A-G- 7216
STM.US.89.STM_37_16 -CA-C--C---...------------G----ATC-C-AG--G-T-----------T--------AC----------T--A--G-G---------------G---------AGC---C-AA-C------........................CAA---GT------CG-A 6848
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MAC.US.x.239 GAAAGTAGATGTTACATGAACCACTGTAACACTTCTGTTATCCAAGAGTCTTGTGACAAACATTATTGGGATGCTATTAGATTTAGGTATTGTGCACCTCCAGGTTATGCTTTGCTTAGATGTAATGACACAAATTATTCAGGCTTTATGCCTAAATGTTCTAAGGTGGT 7379
Env _E__S__R__C__Y__M__N__H__C__N__T__S__V__I__Q__E__S__C__D__K__H__Y__W__D__A__I__R__F__R__Y__C__A__P__P__G__Y__A__L__L__R__C__N__D__T__N__Y__S__G__F__M__P__K__C__S__K__V__V
A.CI.88.UC2 A-C-CG-C-----------GA--T--------A--A--C---A-G--A--A-----T---------------T----G-AG-----A--C--CA----A--G--------C--A--A-----C-----T--C--C--C--G------GCA-----T--CC----A--A-- 7409
A.DE.x.BEN -CTG-C-C-----------GA--T--C-----A--AA-C---A-------A-----T--G--C--------------G--G-----A--C--------A--G--C-T---CC-AT-A-----------T--C--C------------GAA-----G--CA----A--A-- 7461
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG AGCC-C-A---------------T--C-----A--A--C---AC------A-----T--G--C--------------G--G-----A--C--------A--G----TATGC-----A-----C-----T--C---------------GA---C--G---C----A--A-- 7402
A.GH.x.GH1 A---AC-----------------T--C-----A--A--C---AC------A-----T--G--C--------------A-AG-----A--C--------A--G--------CC-A--A-----C-----T--C--------------CGA---A--G--------A--A-- 6878
A.GM.87.D194 AC-G-C-C-----------GA--T--C-----A--A--C---A-------A--------G--C--------------G-AG-----A--C--------A--G----T---CC-A--A-----C-----T--C--C------------GAA-----G--C-----A--A-- 6869
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 CG--AA-----------------T--C-----A--A--C---AC------A--------G--C--------------G--------A--C--------A--G----T--TC-----A--G--C-----T--C-----C---------GA---C--T--C-----A--A-- 6875
A.GM.x.MCN13 AC-GA--C---------------T--C-----A--G--C---AC------A--------G--C--------------G--G-----A--C--------A-------T---CC-A--A-----C-----T--C---------------GC---C--T--C--------A-- 6891
A.GM.x.MCR35 AC---C-C---------------T--C-----A--G--C--TAC------A--------G--C--------------G--G-----A--C--------A--G----T---CC-A--A-----C-----T--C---------------GC---C--T--C--------A-- 6891
A.GW.86.FG_clone_NIHZ C-G--C-AG--------------T--C-----A--A--C---AC------A-----T--G--C--------------G--G-----A--C--------A--G----T---C--A--A-----C-----T--C---------------GCA-----C--C-----A--A-- 6866
A.GW.87.CAM2CG --G-CC-CG--------------T--C-----A--A--C---AC------A-----T--G--C--------------G--G-----A--C--------A--G----T---CA-A--A-----C-----T--C--G--C---------GCA--C--C-----------A-- 7464
A.GW.x.MDS C----C--G--C-------G---T--C-----A--A--C---A-------A-----T--G--C---------A----G--G-----A--C--------A--G----T---C-----A-----C--------C-----------G---CA---C--T--------A--A-- 6935
A.IN.07.NNVA A-C-A---C-CC-CAGGCC-G---ATGCG---G-GGTAC--GAG---T--A-----T--G-------------A---G--G-----A-----C-----A--G--------C-----A-----------T--C-----C---------GA---C--T---A----A--A-- 7456
A.IN.95.CRIK_147 TCG--A-AG--------------T--C-----A--A--C---AC------A-----T--G--C----------A---A--G-----A-----------A--G--------C-----A-----C-----T--C-----C---------GCA--C--T--------A--A-- 7203
A.PT.x.ALI C-G-CC--G--------------T--C-----A--A--C---AC------A-----T--G--C--------------A--G-----A--C--------A--T-----C--CC-A--A-----CG----T-TC---------------GCA--C--T--C-----A--A-- 7442
A.SN.85.ROD C-G-CCCAG--------------T--C-----A--A--C---AC---A--A--------G--C--------------A--G-----A--C--------A--G--------CC-AT-A-----------T--C---------------GCA--C--C--------A--A-- 6904
B.CI.88.UC1 AGC-CC-T-----------GAACT-----T--C--A--G-----------A-----T--------C-----CAGCT-A-----------C-----T--C-----A------C----A--------------C--C-----------------A------AG---A--A-- 7433
B.CI.x.20_56 -GT-CC-------------GAACT-----T--A--A--G-----------A-----T--------C-----CAGCT-A-----------C-----T--C-----A------A-A--G-----------T--C--C-----------C----AC--C---AG---A--A-- 7407
B.CI.x.EHO -----C-A------T--A--AAC------T--A--AA----------A--A---------------------AG-T-A-----------------T--C-----A-T---------A-----C-----T--T--A-----------C-----C--C---AG------A-- 7423
B.GH.86.D205_ALT ACC--C-----C--T--A-GAAC---C-----AA-AA-------------A--------------------CAGCT-A--G--------------T--C--G--G-T-TT-C-A--A-----------T--C--C-----------C-----C--C--CAG------A-- 7428
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -GG--C-----CC-T--A--AAC---------A--AA-------------A--------------------CCAAT-A-----------------C--C-----C-T------TA-G-----C-----TT-T--C-----------------C--C---AGC-----A-- 6551
G.CI.92.Abt96 --G--------C--T----GG--------T--A--A--C--T--G--A--A-----T--------------------A--------A--------T--G-----G-T---------A-----------T--T--C--------A---GCA-----T--C-----A--A-- 6792
AB.CM.03.03CM_510_03 A-C-AA-C-----------GA--T--------A--A--C---A----A--A-----T--G--C---------A----G--------A--C---A----A--G--------C--A--A-----C-----T--C--C------------CAA-----T--C-----A--A-- 6540
H2_01_AB.CI.90.7312A AG-GAC-----C--------T--T--C-----A--A--C---AC---A--A--C-----G--C--C-----------A--G-----A--C--------A--G----T----C----A--------------C--C-----------------C--C---AG------A-- 7443
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 AT---C-----C--------T--T--C-----A--A--C---AC------A--------G--C--------------A--G-----A--C--------A--G--C-T---------A--------------CG-A-----------C-C---C--C---AG---A--A-- 7425
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 AC-GAC-----C--------A--T--C-----A--A--C---AC------A--------G--C--------------A--G-----A--C--------A--G--C-T---------A--------------CG-C-----------C-A-T-C--C---AGC--A--A-- 7423
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 AC--AC-----C-----------T--C-----A--A--C---AC------A--C-----G--C--------------A--G-----A--C--------A--G--C-T----A----A--------------C--C-----------C-----C--C---AGC--A--A-- 7421
U.FR.96.12034 -------A------------------C-----C-----------------------------------------C--A--------------------G-----C------C--T-A-----------T--T-----C-----A-----------T--C-----A--A-- 6921
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7379
MAC.US.x.17EFR ------------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7379
MAC.US.x.1937 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------W--------------------------------------------------------------- 6485
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6485
MAC.US.x.251_1A11 --------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7375
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------C--------T---------------A----------------------G------------A------------------------------------------------------------------------------------------------- 7377
MAC.US.x.251_BK28 -----C-----C--------T--------------------------A------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------- 7361
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6485
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6486
MAC.US.x.85013 ------------------------------------------------------------------------R------------------------------------------------------------------------------------------------- 6419
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6456
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6479
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6486
MAC.US.x.93057 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R---------------- 6484
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6471
MAC.US.x.95058 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T--Y----------- 6473
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6342
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6475
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6486
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6478
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6490
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6488
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6486
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6481
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6375
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6471
MAC.US.x.97009 -----------------R-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6354
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6354
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------T--------T-------------------G----------G---------------------G---A--------------------------------------------------------------------C-----------A-- 6874
MAC.US.x.SMM142_patent --------------------T--------T-------------------G----------G---------------------G---A--------------------------------------------------------------------C-----------A-- 6871
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6342
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6485
MNE.US.82.MNE_8 --------------------T--------------------T-----A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------C-------------- 6847
MNE.US.x.MNE027 --------------------T--------------------T-----A--------------------------------------------------------------------------------------G--------------------C-------------- 6850
SMM.-.pE660.CG7G --G----A----------C-T--T--------CAG------T--G--A--C--------G--------------------------A-----------G--------------------G--------TT-----------------GCT-----C--C--------A-- 7369
SMM.CI.SIVsmCI2 -----C--------T--------T--------A--A-----A--G--A--A-----------------------C-----------------------A-----------------A-----------T------------------GAA-----T--CA-------A-- 6526
SMM.LR.SIVsmLIB1 -----------C--T----G---T--C--T--AAG---C--T-----A--C--------------------------A--------A--C--------A-----A-----------------------T------------------GCA-----T--C--C-------- 6435
SMM.SL.92.SL92B AGC-----------------T--T--C--T--AAG------A--------A--------G--C-----------C--C----A------C--------A-----C-----------------------T------------------GCA-----T---AG------A-- 6815
SMM.SL.SIVsmSL92A A-C---C-C-----T----GG--T--------CAG-A-C--T--G--A---------------------------G-------C--A-----------------------------------------T------------------GCA-----T--C--------A-- 6464
SMM.US.CFU212 -----C--------T-----T--T-----T--AAG---A-----------C-----------------------------------A--C--------A-----C-----------------------TT-------------T-----------T-----------A-- 6631
SMM.US.D215 --G--------C--T--------T-----T--AAG---C--T-G---------------G--C------------G----------------------A-----A-----------C-----------T--T-----------A---GCA-----T---AG---A--A-- 6636
SMM.US.FTq -----------C--------T--T--C--T--------A-----G--A-----------G-----------------A--------A-----------A--T--C-----------------------T------------------GCA-----T--CAG------A-- 6661
SMM.US.G078 -------AC---------C-T--T--------CAG------T--G--A--C--------G--------------------------A-----------G-----------------------------TT-----------------GCT-----C-----------A-- 6660
SMM.US.G932 -----------C--------T--T--------C--------T--------------T-----------------------G-----A-----------------C------C----------C-----TT-------------------------C-----------A-- 6637
SMM.US.M919 A------AT-----T-----T--T--C--T--CAG------T-----A--C--------G--------------------------A-----------G--------------------G--------T------------------GCT-----T-----------A-- 6659
SMM.US.M922 -------AC-----------T--T--------CAG------------A--C--------G--C-----------------------A-----------G--------------------G--------TT-----------------TCT-----C--------A--A-- 6662
SMM.US.M923 ACC-----------T--------T--------CAG------T-----A-----------G--------------------------A-----------G--------------------G--------TT-----------------GCT-----C---AG------A-- 6646
SMM.US.M926 -------AT-----T-----T--T-----------------T-----A--C-----------------------------------A--C--------------C--------------G-------------GC--------T-----------T--C--------A-- 6655
SMM.US.M934 --------------T-----T--T-----------------T-----A--C-----------------------------------A-----------------------------------------T---------------------T----T--C----------- 6619
SMM.US.M935 -------AC-----------T--T--------CAG------T-----A--C--------G--C-----------------------A-----------G--------------------G--------TT--G--------------TCT-----C--------A--A-- 6635
SMM.US.M940 A----C-----C--T-----T--T--------C-----G--------A--C--------------------------------------------G--------C-----------------------T-----C---A--------GAA-----G--C--------A-- 6678
SMM.US.M946 --------------T-----T--T-----T-----------T-----A--C-----------------------------------A-----------------------------------------T---------------------A----C--C----------- 6650
SMM.US.M947 -------A------T--------T--C------AG------T--G--A--C-----------------------------------A--------T--G--------------------G---------T-------------T---GCT-----C-----------A-- 6649
SMM.US.M949 -----C--------T-----T--T--C-----------G--T-----A--C------------------------C-A--------------------------C-----------------------T-----C---A--------GAA----G---C--------A-- 6636
SMM.US.M950 --------------T-----T--T-----------------T-----A--C-----------------------------------A-----------------------------------------------C--------------------T--C----------- 6643
SMM.US.M951 -----C--------T-----T--T--C-----C-----G-----G--A--C-----------------------------------A-----------------C-----------------------T-----A---A--------GAA--------C--------A-- 6636
SMM.US.M952 --------------T-----T--T-----------------T-----A--C-----------------------------G-----A-----------------------------------------------C--------------------T--C----------- 6635
SMM.US.SIVsmE660-FL10 --G----A----------C-T--T--------CAG------T--G--A--C--------G--------------------------A-----------G--------------------G--------TT-----------------GCT-----C-----------A-- 7373
SMM.US.x.F236_H4 --G----A----------C-T--T--------CAG------T-----A--C--------G--------------------------A--C--------G--------------------G--------TT---------T-------GCT-----C-----------A-- 7329
SMM.US.x.H9 --C----A---C--T--------T--------CAG------T-----A--C--------G-----------------------Y--A-----------G--------------------G--------T--C---------------GCT-----C---A-------A-- 6856
SMM.US.x.PBJ14_15 --C----A---C--T--------T--------CAG------T-----A--C-----------------------------------A-----------G--------------------G--------TT-----------------GCT-----C---A-------A-- 7159
SMM.US.x.PBJA --C----A---C--T--------T--------CAG------T-----A--C-----------------------------------A-----------G--------------------G--------TT-----------------GCT-----C---A-------A-- 7158
SMM.US.x.PBJ_143 --C----A---C--T--------T--------CAG------T-----A--C--------G-----------------------Y--A-----------G--------------------G--------T--C---------------GCT-----C---A-------A-- 6871
SMM.US.x.PBJ_6P6 --C----A---C--T--------T--------CAG------T-----A--C-----------------------------------A-----------G--------------------G--------TT-----------------GCT-----C---A-------A-- 7351
SMM.US.x.PGM53 -------A------------T--T--------CAG------T-----A--C--------G--------------------------A--C--------G--------------------G--------T------------------GCT-----C-----------A-- 7313
SMM.US.x.SME543 --G----A----------C-G--T--------CAG------T--G--A--C--------G--------------------------A--C--------G--------------------G--------TT-----------------GCT-----------------A-- 7386
STM.US.89.STM_37_16 --G--C-----C-------GA--T--C--T--CAG---A--T-----A--C-----------------------CT-A--G-----------------A--T--------------C-----C-----T---------A--------GCA-----T--C--------A-- 7018
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V3 loop start
MAC.US.x.239 GGTCTCTTCATGCACAAGGATGATGGAGACACAGACTTCTACTTGGTTTGGCTTTAATGGAACTAGAGCAGAAAATAGAACTTATATTTACTGGCATGGTAGG...GATAATAGGACTATAATTAGTTTAAATAAGTATTATAATCTAACAATGAAATGTAGAAGACCAG 7546
Env __V__S__S__C__T__R__M__M__E__T__Q__T__S__T__W__F__G__F__N__G__T__R__A__E__N__R__T__Y__I__Y__W__H__G__R__.__D__N__R__T__I__I__S__L__N__K__Y__Y__N__L__T__M__K__C__R__R__P__
A.CI.88.UC2 A-CTG----------T-----------A--G--A--------------------------C--------------------A-----C--T-----------A...--C-----------C-----C-----C--AC----------T------C-T--C-AG------- 7576
A.DE.x.BEN A-CTG----------------------A--G--A--------------------------C--------------------A-----C--T--------C--A...--------------C-----C-----C--------------C------CGT----AG------- 7628
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG A-CTG--A----------A--------A--G--A--------------------------C-----G--------------A-----C--T-----------A...--------------T--C--C-------CAC----------C------C-T----AG--G---- 7569
A.GH.x.GH1 A-CT---A-------------------A--G--A--C--C--------------------C-----G-----G--------A-----C--T--------C--A...--------------C--C--C-----C-----------C--TT-T--AC-T----AG------- 7045
A.GM.87.D194 A-CTG----------------------A--G--A--------------------------C--------------------A-----C--T----------A-...--------------C-----C-----C--------------C------C-T----AG------- 7036
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 A-CT---A----T-----A--------A--G--AC-----------C-------------C-----G--------------A-----C--T------------...-----C--A-----T--C--C-----C--A-----------C--C--ACTT-----G------- 7042
A.GM.x.MCN13 A-CTG--A-------C--A--------A--G--A--------A-----------------C--------------------A-T---C--T------------...-----C--A-----C--C--C-----C--A-----------C--T--AC-T----AG--G---- 7058
A.GM.x.MCR35 A-CTG--A-------C--A--------A--G--A--------A-----------------C--------------------A-T---C--T------------...-----C--A-----C--C--C-----C--------------C--T--AC-T----AG--G---- 7058
A.GW.86.FG_clone_NIHZ A-CTG--A-------C--A--------A--G--A--------A-----------------C--------------------A-----C--T----------AA...-----C--A-----T--C--C--------C-T---------C--T---C-T----AG--G--G- 7033
A.GW.87.CAM2CG A-CT---A-------C--A--------A--G-----------G-----------------C--C--------G--------A-----C--T----------AA...-----C--A-----C--C--------C---C-------C--CT-T---T-T-----G--G---- 7631
A.GW.x.MDS A-CT---A----T--C-----------A-----A--------G-----------------C--------------------A-----C--T----------AA...-----C--A-----C--C--C------GCAAG---------CT-CT--C-T----AG--G---- 7102
A.IN.07.NNVA A-CTG----------C-----------A--G--A-----C--G-----------------C--------------------A-----C--T------A----A...-----C--A--------C--C-----C--AC----------CT-T--AT-T----AG------- 7623
A.IN.95.CRIK_147 A-CT--CA-T-----C-----------A--G--A--------A-----------------C--------------------A--CC----T------A---AA...AG-G-C--A--------C--C-----C--A-----------CT-C--AC-T----AG--G---- 7370
A.PT.x.ALI A-CTG--A----------------------G--A--------------------------C-----G--------------A-----C--T-----------A...--------A-----C--C--C-----C--AC----------T--T---C-T----AG--G---- 7609
A.SN.85.ROD A-CT---A-------C-----------A--G--A-----C--A-----------------C-----------G--------A-----C--T--------C--A...--------A-----C--C--C-----C--A-----------C-GTT--C-T----AG--G---- 7071
B.CI.88.UC1 A--G--C--T--------A-----------------C-----A-----------C-----T--G--GA----------G--A-----G--T------A---AA...-----------C--C--A--C--G------------------------C-T--C-----G---- 7600
B.CI.x.20_56 A--G--C--T--------A-----------------C--C--A-----------C-----T--A-----------C--G--A-----G--T-----------A...--------------C--A--C--G----G----------T--------C-T--C-----G---- 7574
B.CI.x.EHO A--A---CTG-A-...--A--------A--------C-----A-----------C-----T--A--G--------C--G--A-----C--T----------AA...--C-----------C--A--C------TCA-----------G------C-C----A---G---- 7587
B.GH.86.D205_ALT A-CG--C--C--------A--------A------T-C-----A-----------C-----T--A--G-----G--C--G--A-----A--T-------AA-AA...--C--------C--C--A--C-------CA--C------T-GT----AC-C----AG--G---- 7595
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 A--A--C--C--T-----A--------A--------C-----G-----------C-----T--A--G-----------G--A-----A-------------AA...AGC--------CG-C--A--C--------AA-A--------G-----AC-C--------G---- 6718
G.CI.92.Abt96 -------A----T-----A--------A-----A--C-----A-----C--G-----------A--G--------------A-----C--T--------G--A...--C--------------A---------------------T-------A-R------G------- 6959
AB.CM.03.03CM_510_03 A-CTG----------------A-----A--G--A--------A-----------------C--------------------A-----C--T-----------A...--------------C-----C-----C--------------C--T---C-C----AG------- 6707
H2_01_AB.CI.90.7312A A--G--C--T--------A--------A--------C-----A-----------C-----T--A--G-----------G--A-----G--T------A---AA...--------------T--A--C--G---------------T-------AC-T----AG--G---- 7610
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 A--A--C--T--------A-----------------C-----A-----------C-----T--A--G--------C--G--A-----A--T-----------A...--------------C--A--C------------------T--------C-T----AG--G---- 7592
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 A--A--C--T--------A-----------------C-----A-----------------T--A--G--------C--G--A-----A--T-----------A...--------------C--A--C------------------T--------C-T----AG--G---- 7590
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 A--A--C--T--T-----A-----------------C-----A-----------C-----T--A--G--------C--G--A-----A--------------A...------------G-C--A--C-------GT---------T--------C-T----AG--G---- 7588
U.FR.96.12034 A------A----------A----G--GA-----A--C--------------A--------C------T-------------------A--------------A...--C-----A--A--------C------------------T--------T-C--------G---- 7088
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...-----------------------------------------------A---------------- 7546
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------...-----------------------------------------------A---------------- 7546
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6652
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------------------------------------------------------R-------- 6652
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------A--------------------------------------A---------------- 7542
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 7544
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 7528
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6652
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6653
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6586
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6623
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------YW---------------R---------------- 6646
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6653
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6651
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6638
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6640
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6509
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6642
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6653
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6645
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6657
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6655
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6653
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6648
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------C--------------------------------- 6542
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------------------C--------------------------------- 6638
MAC.US.x.97009 ----------------------------------R--------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6521
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6521
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------------------------------C-G-----------------------------C--------------------A...---------------------C--------C--------------------------------- 7041
MAC.US.x.SMM142_patent -------------------------------------------------C-G-----------------------------C--------------------A...---------------------C--------C--------------------------------- 7038
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6509
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------- 6652
MNE.US.82.MNE_8 ------------------A------------------------------------------------------------------------------A-C-AA...-----------------------G---------------------------------------- 7014
MNE.US.x.MNE027 ------------------A------------------------------------------------------------------------------A-C-AA...-----------------------G---------A------------------------------ 7017
SMM.-.pE660.CG7G ---T--------------A--------------A--C-----------------C-----T-----G--------------A--C-----T--------C-AA...AG------A--C--------C----------------------------G-------------- 7536
SMM.CI.SIVsmCI2 -------A----T--T--A--------A-----A--C-----A--------A-----------A-----T-----------A-----A--T-----------A...--C-----A------------C-T--------C-----CT---------G------G------- 6693
SMM.LR.SIVsmLIB1 ------G-----------------------------C-----------------------C-----G--------------A-----C--T--------C---...--------A-----------C-----------C--------------A-G-------------- 6602
SMM.SL.92.SL92B A--A--A-----T--------------A--------------A-----------------T-----------G--------A-----A--T--------CG-A...AG------A--A--------C------------------T-G-----A--G--C---------- 6982
SMM.SL.SIVsmSL92A A--T-----------T--A--------A-----A--C--------------T--------------------------G--C--C-----------C-----A...AG------A-----------C--------AAC----GGCT--GAGT-AC-C-----G------- 6631
SMM.US.CFU212 A-----------T--------------A-----A--C-----A--------T--------C-----G-----------------C-----T---------CAT...AGG-----T-------------------GC-----C---T-------A-G---------G---- 6798
SMM.US.D215 A--T-----T--T-----A--------A-----A--C-----A--------T--------------------------G-----C--C--T----------A-...AGC--------------A--C--G---------------T-------A-G---------G---- 6803
SMM.US.FTq ---------------------------A--T--A--C-----A--------A--------C--------------------A--C--A--T--------G--A...--C--------------------------------------------A---------------- 6828
SMM.US.G078 ---T--------------A-----------G--A-----A--------------------------------------G--------A--T-----------A...--------A--------A--C----------T---C---T-------A-G---C---------- 6827
SMM.US.G932 ------------------------------G--------C-----------------------------------------------A-------------A-...AG-----AT--------------------------------------------------G---- 6804
SMM.US.M919 ---T--------------A--------A-----A--C--------------T--C-----------G-----G--------G--C-----------------A...AG------A--C--------C---------C------------------G---------G---- 6826
SMM.US.M922 ---T--------------A--------A-----A--C--------------T--C-----T-----G--------------A--C-----T-----------A...AG-G-C--AGTC--------C------------------T-------A-G---------G---- 6829
SMM.US.M923 A--T--------------A--------A-----A--C--------------T--C-----T--------------------A--C-----T--------C-AA...AGC-----A-----------C----------T-----------------G-------------- 6813
SMM.US.M926 A-----A--------------------------A-----C--------------------------------------G-----C--A--T----------AA...TC---------------------------------C--CT-------A-G---------G---- 6822
SMM.US.M934 A-----A-----------------------------C--------------------------C--------G-----G-----C--A--T------------CAAA--G----AGT------------------------C---T---------G-------------- 6789
SMM.US.M935 ---T--------------A--------A--G--A--C--------------T--C-----T-----G--------------A--C-----T-----------C...AG------A--C--------C------------------T-------A-G---------G---- 6802
SMM.US.M940 A-----C--------T--A-----------G--A-----A--------------------------------------------C--A--T-----------A...--------A--------A-------------T---C---T-------A-G-------------- 6845
SMM.US.M946 A-----A-----------------------------C-----------------------------------G-----G-----C--A--T----------A-AGT---G----A-T------------------------C---T---------G-------------- 6820
SMM.US.M947 A--T--------------A--------A-----A--C--------------T--C-----C--------------------A--C-----T--------C-AA...AGC-----A--C--------C---------C------GG--------------C--G------- 6816
SMM.US.M949 A--------------T--------------G--A--C--A--------------------------------------------C--A--T-----------A...--------A--------A--C--------A-----C---T-------A-G------G------- 6803
SMM.US.M950 A-----A-----------------------------C-----------------------------------------G-----C--A--T----------CA...AG---------------------------------C---T-------AGC-------------- 6810
SMM.US.M951 A-----C--------T--------------G--A-----A--------------------------------------G-----C--A--T-----------A...--------A--------A--C--------------C--CT---------GG-----G------- 6803
SMM.US.M952 A-----A-----------------------------C-----------------------------------------G-----C--A--T------------...--------A------------------------------T-------A---------------- 6802
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ---T--------------A--------A--G--A--C-----------------C-----T-----G--------------A--C-----T--------C-AA...AG------A--C--------C----------------------------G-------------- 7540
SMM.US.x.F236_H4 ---T--------------A-----------G--A--C-----------------C-----T-----G--------------A--C-----T--------C-AA...AG------A--C--------C--G-------------------------G-------------- 7496
SMM.US.x.H9 A--T--------------A--------A-----A--C--------------T--C-----T--------------------A--C-----T------R-C--A...AGC-----A--C--------C-------------R--------------G-------------- 7023
SMM.US.x.PBJ14_15 A--T--------------A--------A-----A--C--------------T--C-----T--------------------A--C-----T--------C--A...AGC-----A--C--------C----------------------------G-------------- 7326
SMM.US.x.PBJA A--T--------------A--------A-----A--C--------------T--C-----T--------------------A--C-----T--------C--A...AGC-----A--C--------C----------------------------G-------------- 7325
SMM.US.x.PBJ_143 A--T--------------A--------A-----A--C--------------T--C-----T--------------------A--C-----T------R-C--A...AGC-----A--C--------C-------------R--------------G-------------- 7038
SMM.US.x.PBJ_6P6 A--T--------------A--------A-----A--C--------------T--C-----T--------------------A--C-----T--------C--A...AGC-----A--C--------C----------------------------G-------------- 7518
SMM.US.x.PGM53 ---T--------------A-----------G--A--C--------------T--C-----T-----G--------------A--C-----T------A----A...AG------A--C--------C--------------------------A-G---------G---- 7480
SMM.US.x.SME543 ---T--------------A-----------G--A--C-----------------C-----T-----G--------------A--C-----T--------C-AT...AG------A--C--------C------------------------------------------- 7553
STM.US.89.STM_37_16 A-----C--G--T--T--A--------------A-----A-----------------------------------------A-----C--T--------C---...--------------T-----C--G--C--------C---T---------GC------------- 7185
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MAC.US.x.239 GAAATAAGACAGTTTTACCAGTCACCATTATGTCTGGATTGGTTTTCCACTCACAACCA......ATCAATGATAGGCCAAAGCAGGCATGGTGTTGGTTTGGAGGAAAATGGAAGGATGCAATAAAAGAGGTGAAGCAGACCATTGTCAAACATCCCAGGTAT...... 7704
Env G__N__K__T__V__L__P__V__T__I__M__S__G__L__V__F__H__S__Q__P__.__.__I__N__D__R__P__K__Q__A__W__C__W__F__G__G__K__W__K__D__A__I__K__E__V__K__Q__T__I__V__K__H__P__R__Y__.__._
A.CI.88.UC2 --------------G-----A-A--AC-------A---CATAGG--T--T--T--GG--GTC...-----CA-A-AA--T-GA-----------C------AA---C--C-----A-GA--C--GC-G-----------A---C---CAGG------------C...... 7737
A.DE.x.BEN --------------------A-A--AC-------A-----A--G--T-----T--G---......-----CACA-----T-G------------CC----------C-G-----G---A--C--GC-G-----------A---C----AC----------A--C...... 7786
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --------T-------G---A-A--AC---G---A--GAGA--G--T-----C-G---GATC...--------A--A--C--------------C-----C-----TG-T------A-A--C--GC-G--------A--A---C----G---------------...... 7730
A.GH.x.GH1 ----C---------G-----A-A--AC-C-----A--G--A--G--T-----C--G---......------ACA--A--T-G---A--------C-----CAA---C--G----G---A--C--GC-G-----A-----A---C--A-A---------------...... 7203
A.GM.87.D194 --------------G-----A-A--AC-------A--GCGAAGG--T-----T-GG---GTC...TA---CA-A-AA--TGG-------------------CA---C--C----TA--A--C--GCGG-----------A---C---CA--------------C...... 7197
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 A------A------G-----A-A--AC-C-----A--CCGCAGA--T-----C--GAAGATC...------A-A-AA--C-G---A--------CC----CAA---CG-G----G---A--C--GC-G--------A--A---C----A---------------...... 7203
A.GM.x.MCN13 -------------GG-----A-A--AC-------A--G--AAGG--T-----C--G--GGTC...------A-A--A--C-GA--A--------------CAA---TG---------GA--C--GC-G---------G-A---C---CA---------------...... 7219
A.GM.x.MCR35 -------------GG-----A-A--AC-------A--G--AAGG--T-----C--G--GGTC...------A-A--A--C-GA--A--------------CAA---TG---------GA--C--GC-G---------G-A---C---CA---------------...... 7219
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -------------G------A-A--AT-------A--G--TAAG--T-----C--G---GTC...------A-A-AA--C-G---A--------------C-A---CC----------A--C--GC-G---------G-----C---CG-----------A---...... 7194
A.GW.87.CAM2CG -------------GG-G---A-A--AC-------A--GCAAAGA--T-----C-GG---ATC...--T---A-A-----C-G---A--------C-----CAA---C--C----CA--A--C--GC-G-----A-----A---C---CGG-G------------...... 7792
A.GW.x.MDS -------A-----GG-----A-A--AC-------A-----A--G--T--T--C--G--G......------AGA--A--T-G---A--------C-----CAAG--C--C----G-AGA--C--GC-G-----A---G-A------A-A-----C---------...... 7260
A.IN.07.NNVA -------A-----AG----TA-A--ACA----C-A--C--A--G--T--T--C--G---......------ACC--A--T-GA--A--------C-----CAA---C-G---------A--C--GC-G-----------A-------CAG----C---------...... 7781
A.IN.95.CRIK_147 -------A-----AAC----A-A--AC-------A----ATAAG--T--T--C-GG---GTA...------ACA--A--T--A--A--------C-----CAA---CCGG--------C--C--GC-G-----A---A-A---G---CAG-----------......... 7528
A.PT.x.ALI --------------G-----A-A--AC-------A--G--AA-A--T-----C--G---......------A-A--A--C-GA--A--------C-----CAA---CG------G-A-A--C--GC-G---------G-A---C----A---------------...... 7767
A.SN.85.ROD -G-------T---GAA--A-A-A-TGC-------A---CAT--G--T-----C--CTACCAGCCG------A-A--A--C-GA--A--------C-----CAA---C--------A--C--C--GC-G---------G-A---C---CA---------------...... 7235
B.CI.88.UC1 -G--C--------CA-----A-A--A--C-----A---C--AA------T--G--G--T......C-----ACC--A--C-GA-----T-----C------AAG-----C----TA--A--C----GG-----A---G-------CA-A---------------...... 7758
B.CI.x.20_56 -G--C--------CC-----A-A--A--C-----A--GCGAAGA-----T--G-GG--TGTT...--------G--A--C-GA-----T-----C-------AG-----C----CA--G--C--G-GG---------G-----G-CA-G---------------...... 7735
B.CI.x.EHO ----C--A-TG---G-G---A-A-GA-CCG----A--TA-TC-C-----T-----G--T......------A-A--A--T--A--A--T-----C------AA------C----CA--A--C---C-G--------AG--------AAA--T--------A---...... 7745
B.GH.86.D205_ALT ----C-----G---G-----A-A-GA-CCG----A---C-AC-------T-----G--T......------A-G--A--C-GA--A--T-----C------AAG-----C----CA--A--C-----G--------AAG------CA-A---------------...... 7753
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ----C--A-----CG-G-----A--A--------A--TC-AA-C-----T-----G--T......--T---C-A--A--C-G---A--C-----C--------------C----CAC-G--T-----G---------G---------CA--G--------A---...... 6876
G.CI.92.Abt96 -G-----A-----A------A-T--T--------A--GC-A--C--------T------......--------A--A--C-GA-----T-----------------C-----------A--C--GC-G-----A---G-A---G-G-----G--C-----C---...... 7117
AB.CM.03.03CM_510_03 --------------G-----A-A--AC-----C-A---C-A--G--T-----T--G---......-----CCGC-----T-GA-----------C------A----C--C----CA--A--C--G--G-----------A---C----A--G--------A--C...... 6865
H2_01_AB.CI.90.7312A ----C---------G-----A-A--AC-C-----A--G--A--G-----T--C--G--T......------A-A--A--T-G---A--------C-----CAA---CG-G----G---A--C--GC-G--------A--A---C--A-A---------------...... 7768
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ----C---------G-----A-A--AC-C-----A--G--A--G--------C--G---......--------A--A--T-G---A--------C-----C-A---C--G----G---A--C--GC-G--------A--A---C--A-A---------------...... 7750
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ----C---------------A-A--AC-CTCT--A---AGAAGG--------C--G---ATC...------ACA-AA--T-G---A--------CC----CA----C-GG----G---A--C--GC-G--------A---------A-AG--------------...... 7751
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ----C--A------G-----A-A--AC-C-----A--G--A--G--------C------......------A-C-----T-GA--A--------C-----CAA---C--G----R---A--C--GC-G-----------A---C--A-A---------------...... 7746
U.FR.96.12034 -G-----------C--------A-----------A---C-A--G-----T--T---G-T......------A-C-AT-----A--A--T--------------T-----T-----A-GG-----CC-G---------G---------C---C------------...... 7246
MAC.US.x.17EC1 ---------------------------------------------------------G-......----------------G----------------------------------------------------------------------------------...... 7704
MAC.US.x.17EFR ---------------------------------------------------------G-......----------------G----------------------------------------------------------------------------------...... 7704
MAC.US.x.1937 --------------------------------------W--------------------......------------------------------C------M----G--------------------------------------------------------...... 6810
MAC.US.x.2065 -----------------------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------...... 6810
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------------------CA----------------------......------------------------------------A--------------------------------------------------------------...... 7700
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------------------------------------......--------------------------------------------T---------------------A--------------------------------...... 7702
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------------------------------------......-----------------------------------------------------------------------A---------------------------...... 7686
MAC.US.x.80035 -----------------------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------...... 6810
MAC.US.x.81035 -----------------------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------...... 6811
MAC.US.x.85013 -----------------------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------...... 6744
MAC.US.x.87082 -----------------------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------...... 6781
MAC.US.x.92050 -----------------------------------------------------------......----R----R------R---------------------------------------------------------------------R------------...... 6804
MAC.US.x.92077 -----------------------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------...... 6811
MAC.US.x.93057 -----------------------------------------------------------......------------------------------------------R--------------------------------------------------------...... 6809
MAC.US.x.93062 -----------------------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------...... 6796
MAC.US.x.95058 -----------------------------------------------------------......------------------------------C------A----R--------------------------------------------------------...... 6798
MAC.US.x.95086 -----------------------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------...... 6667
MAC.US.x.95112 -----------------------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------...... 6800
MAC.US.x.96016 -----------------------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------...... 6811
MAC.US.x.96020 -----------------------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------...... 6803
MAC.US.x.96072 -----------------------------------------------------------......------------------------------------------G--------------------------------------------------------...... 6815
MAC.US.x.96081 -----------------------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------...... 6813
MAC.US.x.96093 -----------------------------------------------------------......--------A---------------------C-----------G----------G---------------------------------------------...... 6811
MAC.US.x.96114 -----------------------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------...... 6806
MAC.US.x.96123 -----------------------------------------------------------......------------------------------------------R----------R---------------------------------------------...... 6700
MAC.US.x.96135 -----------------------------------------------------------......------------------------------------------R----------R---------------------------------------------...... 6796
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------...... 6679
MAC.US.x.97074 -----------------------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------...... 6679
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------------------------------------C----------------------......G-------G---------------------A-------------T--------G---------------------------------------------...... 7199
MAC.US.x.SMM142_patent ------------------------------------C----------------------......G-------G---------------------A-------------T--------G---------------------------------------------...... 7196
MAC.US.x.r80025 -----------------------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------...... 6667
MAC.US.x.r90131 -----------------------------------------------------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------...... 6810
MNE.US.82.MNE_8 ----------------------------C------------------------------......-----------------A------------A------A------T--------G--------------A------------------------------...... 7172
MNE.US.x.MNE027 -----------------------------------------------------------......--------A--------A------------A------A------T--------G---------------------------------------------...... 7175
SMM.-.pE660.CG7G ----------------------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A-----C-----C-------------GC-----A--G--C--CC-G--A------G-A---T-G------------------...... 7694
SMM.CI.SIVsmCI2 -------------G--G--T--G-----C-----A--G--A-----------C-----T......--------A--A-----A--A--T--------------G-----G-----A--G---C----G---------G-A---C----------C---------...... 6851
SMM.LR.SIVsmLIB1 -G-----------C--------------C-----A--------A--T--T-----G---......--------G--------A--A-----------------T--GTC-----GAA-A------C-------C---G-A---T-A------------------...... 6760
SMM.SL.92.SL92B -------------CC-------------------A--T-----C--T--T--G------......--A-----G-------GA--A--------C-------------------GA--A--T--GC-G-----T---A-A-----A--------C---------...... 7140
SMM.SL.SIVsmSL92A -G--------G--C-----T--T--T--A-----A-----A-----T-----C------......--A-----G--A-----A--A--T------------AA---GG-G------A-G--T----G------A--AG-A---------C--------------...... 6789
SMM.US.CFU212 -G-----A-----AC-------------A-----A--G--A--------T--------C......--A-----G-------GA-----------C---------------------TCA------------------G-----T-G------------------...... 6956
SMM.US.D215 -------------CC-----A-------C-----A--GC-A--C--T--TG----G---......--A-----G--A--T-G---A--------C-----------C--G-----AC-G--------G-----C---G-A---T-G------------------...... 6961
SMM.US.FTq ----C---------A-G--T--G--A--C-----A--C-----C-----T--C------......--A-----C-------GA--A--C--------------T-----------ATCA--T--GC-G--------A--A---C----A-----------A---...... 6986
SMM.US.G078 -------------C--------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A-----C-----C-------------GT------A-G--C--CC-G-----A--AG-------------G------------...... 6985
SMM.US.G932 -G-----------------G--------------A--G-----C--T--T--------T......--A-----G-----------A--T-----CC-----------G-C----GA-GA--C--G--G-----C---G-------AA-T-----------A---...... 6962
SMM.US.M919 -------------C--------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A--A--C-----C------AA------T----CA--G--C--C--G---------G-A--------------------A---...... 6984
SMM.US.M922 -------------C------A-------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A-----C-----C-------------GT-----AC-G--C--CC-G---------G-A--------------------A--C...... 6987
SMM.US.M923 -------------C--------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A-----C-----CC-----------G-C-----A-GG--C--CCGG--A------G-C---T-G------------------...... 6971
SMM.US.M926 -G------------C-T-----------------A-----------T------------......--------G--A----GA--A---------A------------GC------A-A------C-G--A------G-A--------------------A---...... 6980
SMM.US.M934 -G------------C-T-----------------A--------C--T--------G---......--------G-------GA--A----------------------GT-------GA--------G--A------G-A---C-------T--------A---...AAT 6950
SMM.US.M935 -------------C--------------------A--G--A--C--T--T--G-----C......--A-----G--A----GA-----C--------------------G-----AC-G--C--CC-G-----A---G-A--------------------A---...... 6960
SMM.US.M940 ----C--A-----C--------G-----------A--G-----C--T--------G---......--A-----G--A----GA--A--------C--------G---G-G-------GA-----C--G--A--C---G-A---T-GA-----------------AATAAT 7009
SMM.US.M946 --------------C-T-----------------A--------C--T--------G---......--------G-------GA--A----------------------GT-------GA--------G--A--A---G-A---C-------T--------A---...... 6978
SMM.US.M947 ----C--------C--------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A----GA-----C-----CC------A----------CGA--G--C--CC-G--A------G-A---T-G------------------...... 6974
SMM.US.M949 ----C--------C--------G-----------A--G-----C--T------------......--A-----G--A-----A--A--G-----C-T---CA-G---G-C------A-A-----CC-G-----C---G-----T-G-----G------------...... 6961
SMM.US.M950 -G------------C-T-----------------A--------C--T--------G---......--------G-------GA--A---------C----------------------A--------G--A------G-A-----------G--------A---...... 6968
SMM.US.M951 -------------C--------G-----C-----A--G-----C--T------------......--A-----G-------G---A--------C------A-G---G-T-------GA-----CC-G-----C---G-----T-G---CGC------------...... 6961
SMM.US.M952 -G------------C-T-----------------A--------C--T--------G--G......--------G-------GA--A----------------------GC----GAA-A------G-G--A------G-A---C-------G--------A---...... 6960
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ----------------------------------A--G-----C-----T--G--G--C......--A-----G--A-----A-----C-----C-------------GC-----A--G--C--CC-G--A------G-A---T-G------------------...... 7698
SMM.US.x.F236_H4 A---------------------------------A--G-----C-----T--G--G--C......--A-----G--A-----A-----C-----C-------A-----GC-----AA-G--C--CC-G--A------G-A---T-G------------------...... 7654
SMM.US.x.H9 -------------C--------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A-----C-----C------------G-------A--G--C--CCGG--A------GMAM--T-G------------------...... 7181
SMM.US.x.PBJ14_15 -------------C--------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A-----C-----C--------------------AA-G--C--CC-G--A------G-A---T-G------------------...... 7484
SMM.US.x.PBJA -------------C--------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A-----C-----C------------G-------AA-G--C--CC-G--A------G-A---T-G------------------...... 7483
SMM.US.x.PBJ_143 -------------C--------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A-----C-----C------------G-------A--G--C--CCGG--A------GMAM--T-G------------------...... 7196
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------------C--------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A-----C-----C------------G-------AA-G--C--CC-G--A------G-A---T-G------------------...... 7676
SMM.US.x.PGM53 -------------C--------------------A--G---A-C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A--A--C-----C-------------GT----GA--G--C--CC-G---------G-A--------------------A---...... 7638
SMM.US.x.SME543 ----------------------------------A--G-----C-----T--G-----C......--A-----G--A-----A-----C-----CC-------------C----GC--G--C--CC-G--A------G-A---T-G------------------...... 7711
STM.US.89.STM_37_16 -G--C--A-----C--------------------A--C-----C-----T--G-----C......--T-----G--A-----A--A--T-----C------------G------GA-GA--------------T---G-A---T-G------------------...... 7343
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V4 loop start
MAC.US.x.239 ...ACTGGA...ACTAAC...AATACTGATAAAATCAATTTG...ACGGCTCCTGGAGGA...GGAGATCCGGAAGTTACCTTCATGTGGACAAATTGCAGAGGAGAGTTCCTCTACTGTAAAATGAATTGGTTTCTAAATTGGGTAGAAGATAGGAATACAGCTAACCA 7859
Env _.__T__G__.__T__N__.__N__T__D__K__I__N__L__.__T__A__P__G__G__.__G__D__P__E__V__T__F__M__W__T__N__C__R__G__E__F__L__Y__C__K__M__N__W__F__L__N__W__V__E__D__R__N__T__A__N__Q
A.CI.88.UC2 ...-AA---...--C--T...G----GAG---G--T--C--T...GT-AAA--A----T-GGCTC---C--A--G--G--A-A---------T--C-----------A--TT----------C----C------C--C--------G--GA-C----CG-GCCAA--A.. 7893
A.DE.x.BEN ...-AA---...-TC--T...G----A-GG-----T--C--T...---AAA--G----C-GGCTC---C--------GG-A--T--------T--C-----------A--T-----------C----C------C--C--------------C-A---CCA-A-A..... 7939
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ...-GA---...--C---...G-C--AC-G-----T--C--T...--ACAA--A---AA-GGTTC----G-A-----GGTA-A---------T--C-----------A--T--A-----C--C----C-C----C--C------A-----A-C---GCACACC-A..... 7883
A.GH.x.GH1 ...-AA---...--C---...G-C--AA-G--T--T--C--T...--AAAA--A---A--GGCTC---C--A-----GG-A-A---------T--C-----------A--T--------C--C----C------C--C------------A-C--ACCG-ATCAG-CA.. 7359
A.GM.87.D194 ...GGA---...--A--T...G----A-GA-----T--C--T...---AAG--A---AT-GGTTC---C--A-----G--A-A---------T--C-----------A--T-----------T----C------C--C------------A---A--CG-ACCAA-CA.. 7353
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ...-AA---...--C--T...G-C--AA-------T--C--T...--A--A--A-A-AA-GACTC---C--A-----AG-A-AT--------T--C-----------A--------T--C--C----C------C--T------------A-C-A--CGGGTCAA..... 7356
A.GM.x.MCN13 ...-AA---...--C--T...G-A--AA-G--T--T--C--T...--A--A--A---AAGGGCTC---C--A--G--GG-A-A---------T--C-----------A--T--------C--C----C------C--C------A-----A---A--CA........... 7366
A.GM.x.MCR35 ...-AA---...--C--T...G-A--AA-G--T--T--C--T...--A--A--A---AAGGGCTC---C--A--G--GG-A-A---------T--C-----------A--T--------C--C----C------C--C------A-----A---A--CA........... 7366
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ...-AA--G...-AC-GGAGCCGC--A--G--T--T--A--T...-AA--A--A--GA--GGCTC---C--A-----A--A-A---------T--C-----------A-CT--------C--C----C------C--C-----------GA-C---......A-GGGT-- 7349
A.GW.87.CAM2CG ...-AA---...--C--A...--C-TAACGG-T--T-CC--C...-AA--A--A-A-A--GGTTC---C--A-----G--A-A-------T-T--C-----------A--TT-------C--C----CC-----C--C------------A---AACC--ATA-G-CA.. 7948
A.GW.x.MDS ...-AG---...--C-GT...--C-TAACA--T--T-CC--C...-----A--A---AA-GGCTC---C--A-----AG-A-A---------T--C-----------A--T--------C--C----C------C--C------------A-C--A-C-GATAAGCCA.. 7416
A.IN.07.NNVA ...-GG---...--C--T...-T---A--A-----T--A--T...--A--A--G---AA-GGTTC---C--------GG-A-A---------T--C-----G-----A--T--------C--T----C------C--C------A----GA-C--A-CA-AT-AA-CA.. 7937
A.IN.95.CRIK_147 ...G-G-T-...--C--G...G--C-AA-G--C--T-CC--T...G-A--A--G---AA-GGCTC---C--------AGAA-A---------T--C-----G-----A--T--------CG-C----C------C--TG-----A----GA-C--ACC---GAGG--GGC 7686
A.PT.x.ALI ...-AA---...--C--T...G-C--AA-CC----T--C--T...--AAAA--A---A--GGCTC----G-A-----GGTA-AT--------T--C-----------A--T---C-T--C--C----C------C--C--------G---A-C-AA-CGGGTCAGG-A.. 7923
A.SN.85.ROD ...-GA---...--C--T...G-C--AAGG--T--T-GC--T...G-A--G--A---AA-GGCTC---C--A-----AG-A-A---------T--C--------------T--------C--C----C------C--C------A----GA---A--CA........... 7382
B.CI.88.UC1 ...-AA---...--A--T...--C--C--G-GG--A-GA---...GTA-GG--CTCG-C-GGTTC---C--A--G--G-GACAT--------T--C--T--G-----A---T----T-----T----CC------T----C-----G--GA-C--A......A-AGGTAC 7910
B.CI.x.20_56 ...--A---...-TA--G...--C-TCACG-----A------...GTA-GG--CTCG-C-GGTTC---C--A--G-CA-GA-AT--------T--C--T--G-----A---T----T-----C----CA------T----C----------GC-AA---GG-A-C..... 7888
B.CI.x.EHO ...T-A---...--A-CA...----TCTCAC-G--A-GG--A...G-A-AG-AC-CGA--AGCTC------A-----A-GA-AT--------T--C--T--G--------T-----------T----C--TT--CT----C---------A----A......A--GGG-T 7897
B.GH.86.D205_ALT ...-AA---GGTG-A--A...----TCACA-GCG-A--G--AGTAT-A-AA-A----AA-GGTTC------A---ACA--A-AT--------C-----T--------A---T-A--------T----CC-----CT----C--------GA-C-AA-CA-ATA-A-CT.. 7915
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ...--A---...--A---...G----C-CA-----A--G--A...G-A-AG-ACTCGCA-GGCTC------A-----A-GA-AT--------T--C--T-----------TT-G--------T----C------C-----C---------A-----......A-AGGAAT 7028
G.CI.92.Abt96 ...-AA---...--A--T...G-C--AA-G--M--A-CC--T...--AA-A--A----A-GGTTC------A-----A-AG-----------T--------------A---T-G--T----------C----------------A----G--C--A----TGA--CT--T 7275
AB.CM.03.03CM_510_03 ...-AG---...--C--T...G----GACA-----T--C--T...---AAA--A----A-GGCTC---C--A-----GG-A-A---------T--C-----------A--T--------C--C----C------C--C-----------GA-----......A-GGG-AC 7017
H2_01_AB.CI.90.7312A ...-AA---...--C--T...G-C--AAGG--T--T-CC--T...--AAAA--A---AC-GGCTC---C--A-----GG-A-A---------T--C-----------A--T--------C--C----C------C--C------------A-C--A......A-GGGT-- 7920
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ...-AA---...CTC---...G-A--AAG------T--C--T...--AAAA--A---RW-GGCTC---C--A-----GG-A-A---------T--C-----R-----A--T--------C--C----C------C--C------------A-C---CCG-ATCAG-CA.. 7906
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ...--A---...--C--A...--C-TAAG------T--C--T...--AAGA--A----A-GGCTC---C--A-----G-AA-----------T--C-----------A--T--------C--C---GC------C--C------------A-C--A---CAG--A..... 7904
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ...-AC---...-AC--A...G-C-TAAR------T--C--T...--AAAA--A---ACTGGCTC---C--A-----GG-A-A---------T--C-----------A-----------C--C----C------C--C------R-----A-C--A......A-GGGT-- 7898
U.FR.96.12034 ...CA---T...--C--G...----T-AG-C-G--A---C--...G-A-AA--A-C----...--T---T-A--G--A-AA--T--------T--C-----------A--------------G----CA-----C--C------------A-C----GC-TG-AGGGA-- 7401
MAC.US.x.17EC1 ...------...------...---------------------...---------A-----...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7859
MAC.US.x.17EFR ...------...------...---------------------...---------A-----...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7859
MAC.US.x.1937 ...------...------...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A------- 6965
MAC.US.x.2065 ...------...------...R--------------------...---------AR----...---------------------------------------------------------------------------------------------------A------- 6965
MAC.US.x.251_1A11 ...------...------...---------------------...---------------...-----------------------------------------------T------------------------T---------------------------------- 7855
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ...------...------...---------------------...---------A-----...---------------------------------------------------------------------------------------------G--GT-A------- 7857
MAC.US.x.251_BK28 ...------...------...--------------------A...---------------...--------------------------------------------------------------------------------------G------G--GT-A---C--- 7841
MAC.US.x.80035 ...------...------...---------------------...---------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6965
MAC.US.x.81035 ...------...------...---------------------...---------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6966
MAC.US.x.85013 ...------...------...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A------- 6899
MAC.US.x.87082 ...------...------...---------------------...---------A-----...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6936
MAC.US.x.92050 ...------...------...---------------------...---------R-----...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6959
MAC.US.x.92077 ...------...------...---------------------...---------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6966
MAC.US.x.93057 ...------...------...G--------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A------- 6964
MAC.US.x.93062 ...------...------...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------.............. 6937
MAC.US.x.95058 ...------...------...---------------------...---------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6953
MAC.US.x.95086 ...------...------...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A------- 6822
MAC.US.x.95112 ...------...------...---------------------...---------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6955
MAC.US.x.96016 ...------...------...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A------- 6966
MAC.US.x.96020 ...------...------...---------------------...---------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6958
MAC.US.x.96072 ...------...------...G--------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A------- 6970
MAC.US.x.96081 ...------...------...---------------------...---------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6968
MAC.US.x.96093 ...------...------...G--------------------...---------------...-------------------------------------------------------------------------------------------------Y-A------- 6966
MAC.US.x.96114 ...------...------...---------------------...---------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------M-C---- 6961
MAC.US.x.96123 ...------...------...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A------- 6855
MAC.US.x.96135 ...------...------...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A------- 6951
MAC.US.x.97009 ...------...------...---------------------...------------R--...---A------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6834
MAC.US.x.97074 ...------...------...---------------------...---------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6834
MAC.US.x.MM142_IVMXX ...------...------...---------------------...---------A-----...-----------------------------------------------T----------------------------------------------G-CT-A---C--- 7354
MAC.US.x.SMM142_patent ...------...------...---------------------...---------A-----...-----------------------------------------------T----------------------------------------------G-CT-A---C--- 7351
MAC.US.x.r80025 ...------...------...---------------------...---------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A------- 6822
MAC.US.x.r90131 ...------...------...---------------------...------------R--...---A------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6965
MNE.US.82.MNE_8 ...------...------...---------------------...---------------...-----------------------------------------------T-------------------------------------------A----CTGA--GGAAC 7327
MNE.US.x.MNE027 ...------...------...---------------------...---------C-----...-----------------------------------------------T-------------------------------------------A----CTGA--GGAAC 7330
SMM.-.pE660.CG7G ...--G---...-----T...G-----A-G-----T---C-A...--A-----A-C----...--------A-----C--T--T--------------T--------A---T-A-----C-----------------T-----------G--C--AG-CCA-AAG-GTAG 7849
SMM.CI.SIVsmCI2 ...-AG---GGA--C--T...G-----AGG--G--------C...--A-AG--A---A--AAGTCT-----A-----AG-A--------------C-----------A-----------C--G----CA-----C--C-----------G--A-----C-TGA-AG-A.. 7010
SMM.LR.SIVsmLIB1 ...------...--C--T...G----AA-C--G--T------...--A-----A------...--------A-----A--A--T--------------------------------T-----G-----------C--G-----------G-----AG-C---AA-C--GC 6915
SMM.SL.92.SL92B ...------...--C--T...G-----AGG-----T---C-A...-----C--G------...--G-----------C--A--------------------------A-----T--------------------C--C-----------G-----------GAGC-G--C 7295
SMM.SL.SIVsmSL92A ...------...--A--T...-GA--A--A--G--TT-CC-A...-----C--A------...--G--C--A--G--------T-----------C-----------A--------T--------------------G--------------C--A---TTGA-ACT--C 6944
SMM.US.CFU212 ...--A---...--C--T...G----AAG------T---C--...--A--A--A------...-----C--T--G--C--------------------T--------A--------T-----------------C--------------------A--C-G-A-GC-GAT 7111
SMM.US.D215 ...--A---...--C--T...G----AAGC--G--T--GC--...--AAAG--A------...-----C--A-----C--------------------------------T-----T-----------------CT----------------A--A---G-TA-AG-GAT 7116
SMM.US.FTq ...------...--C--T...G-----A-A--C--A--C--T...--T-AG--A---AA-ACCTCT--C--A-----AG-T--T-----------------------A--------T----------C------C--C--------T-----C--A--C-TGT--TCA-- 7144
SMM.US.G078 ...--A---...-----T...G-------G------------...--A-----AA-----...--G-----A--------T--T-----------C--TC-------A---T-A--T--C--------------C--T-----------G-----A--CGA-AAAGGTTC 7140
SMM.US.G932 ...--A---...-----T...G-A--AA-G--T--T-C-C--...--AC----A------...--------------C-----T-----------C-----------A--T-----T--C-------------GG-----------T--GA--TTTGG--ACA--G-T-C 7117
SMM.US.M919 ...------...-----T...G-----A-GC----T---C--...--A-----A------...--------A--------T--T--------------T--------A--T--T--T--C--------------C--T-----------T-----A--CGA-A-AGGGTC 7139
SMM.US.M922 ...-AC---...-----T...G---T-A-A--G--T---C--...--A------------...--------A--------------------------------------------T--C--------------C--T-----------------AG-C-T-AAAGGTTC 7142
SMM.US.M923 ...--G---...-----T...G-G---A-A--G--T---C-A...--A-----AA-----...--------A--------T-----------------TC-----------T-A--T--C-----------------T--------------C-TAG-C-T-A----AG- 7126
SMM.US.M926 ...--A---...-----T...------A-G-----T------...---------------...--------T--------T-----------------T-----------T-----T--C--------------C--G--------------C--A----T-T-AC-T-C 7135
SMM.US.M934 GAA-G----...-----G...G---T-AG-C--G-T------...---------------...--------A-----C--------------------T--------A--T-----T--C--------------C--------------G-----A--CGA-A-CGGT-- 7108
SMM.US.M935 ...-AG---GGA-----T...G-----A-A--G--T---C--...--A------------...--------A--G--C--------------------T-----------------T--C--------------C--T-----------------A--C---AG-GCT-C 7118
SMM.US.M940 AAA------...--C--T...--A--A--AG-G--TT--C--...-----C--A-----T...--G--C--A--G--------T-----------C-----------A--------------G-----------C-----------T--G--C--A--C---T-GC---C 7167
SMM.US.M946 ...CAG---...-----A...----T-AG-C--G-T------...---------------...--------A-----C--------------------T--------A--T-----T--C--------------CT-------------G-----A--CGA-A-C-GT-T 7133
SMM.US.M947 ...--G---...-----T...--------------TT--C-A...--AT----A-----G...--------A--------T-----------------TC-------A--TT-A--T--C--------------C--T-----------G--C...-CA-A-...GGTT- 7123
SMM.US.M949 ...--G---...--C--T...G----AA-ACGG--T---C--...--A--C--A-----T...--G-----A-----------T-----------------------A--T-----------------------C-----------T-----C--A------T-G-G--- 7116
SMM.US.M950 ...-AA---...----GA...G-A-T-A-A--T--T---C-A...---------------...--------A-----C--------------------T--------A--T--------C--------C--------G-----------G-----A--CCA-A-CC-TTC 7123
SMM.US.M951 ...GA----...--C--T...G-A--AA-A--C--T---C--...--A--C--A-----T...--G-----A-----------T--------------T--------A--T-----------------------C-----------T-----C--A--CTT-A-GC---T 7116
SMM.US.M952 ...CA----...-----T...G-----AGG-----TT-----...---------------...--------A-----C--------------------T--------A--T-----T--C--------------C--------------G-----AT---A-AAC-G-TC 7115
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ...--G---...-----T...G-----A-G-----T---C-A...--A-----A-C----...--------A-----C--T--T--------------T--------A---T-A-----C-----------------T-----------G--C--AG-CCA-AAG-GTAG 7853
SMM.US.x.F236_H4 ...--G---...-----T...G-----AGG-----T---C-A...--A-----A-C----...--------A-----C--T--T--------------TC-------A---T-A--T--C-----------------T-----------G--C--AG-CCA-AAGGGTGG 7809
SMM.US.x.H9 ...-AG---...-----T...R-K-Y-R-AC----T--GC-A...--A-----A------...--------A--------T-----------------TC-------A---T-A--T--C-----------------T-------------Y-...-TA-A-AA-GGTTC 7333
SMM.US.x.PBJ14_15 ...--G---...-----T...--G-----AC----T--GC-A...--A-----A------...--------A--------T-----------------TC-------A---T-A--T--C-----------------T---------------...-TACA-AA-GGTTC 7636
SMM.US.x.PBJA ...--G---...-----T...--G-----AC----T--GC-A...--A-----A------...--------A--------T-----------------TC-------A---T-A--T--C-----------------T------------A--...-TACA-AA-GGTTC 7635
SMM.US.x.PBJ_143 ...-AG---...-----T...R-K-Y-R-AC----T--GC-A...--A-----A------...--------A--------T-----------------TC-------A---T-A--T--C-----------------T-------------Y-...-TA-A-AA-GGTTC 7348
SMM.US.x.PBJ_6P6 ...--G---...-----T...--G-----AC----T--GC-A...--A-----A------...--------A--------T-----------------TC-------A---T-A--T--C-----------------T---------------...-TACA-AA-GGTTC 7828
SMM.US.x.PGM53 ...--G---...-----T...G-G---A-G-----T---C--...--A-----A------...--------A-----C--T--T--------------T-----------T-----T--C--------------C--T-----------------A--C---T-AGGTTC 7793
SMM.US.x.SME543 ...--G---...-----T...G-----AGG-----T---C-A...--A-----A-C----...--------A-----C--T--T--------------TC-------A---T-A-----C-----------------C-----------G--C--AG-CCA-AA--GTA- 7866
STM.US.89.STM_37_16 ...--A---...--C--T...G-C--G-CA-----A-GGA-A...GT---------G---...--------A--G--C---------------------C-T-----A--T--T--T--C--------------CT--------A-----A-C--A-G----T-AG-AAT 7498
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MAC.US.x.239 GAAG...............CCAAAGGAACAGCATAAAAGGAATTACGTGCCATGTCATATTAGACAAATAATCAACACTTGGCATAAAGTAGGCAAAAATGTTTATTTGCCTCCAAGAGAGGGAGACCTCACGTGTAACTCCACAGTGACCAGTCTCATAGCAAACATAG 8014
Env __K__.__.__.__.__.__P__K__E__Q__H__K__R__N__Y__V__P__C__H__I__R__Q__I__I__N__T__W__H__K__V__G__K__N__V__Y__L__P__P__R__E__G__D__L__T__C__N__S__T__V__T__S__L__I__A__N__I__
A.CI.88.UC2 ..................................C-GC-C--C--T-C------C-----A--G--G-----T--T--C--------G-----GC--T----A-----------T--G--A--G--GT-G--C--C-----A-----A-----CA-A--T--T-----T- 8029
A.DE.x.BEN ..................................CGGC-C--C--T......--C-----A-AG--G-----T--T--C--------------G--------A-----------T--G--A--G--GT-GG-C---G-A--A-----A-----CA-A--T--T-----T- 8069
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ..................................C-GC-C-----T-CA--G--C-----A--G--------T--T--C-------G-------C-----A-A-----------T--G--A--G--AT-GGTC--C-----A-----A-----CA-A--T--T-----T- 8019
A.GH.x.GH1 ..................................C-GCAC-----T-C---G--C-----A--G--------T--T--C-----C--G-----G--------A-----------T-----A---C-GT-G--C--C-----A-----------CA-A--T--T-----T- 7495
A.GM.87.D194 ..................................C-CG-C--C--T-C------C-----A--G--G-----T-----C--------G-----G-C------A-----------T--G--A--G--GT-G--C--C--T--A-----A-----CA-A--T--T-----T- 7489
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ..................................C-GCAT--C--T-----G--C-----AGAG--------T--T--C--------G-----G--------A-----------T--G--A-----GT-GT-C--CG-A--A------------A----T--T-----T- 7492
A.GM.x.MCN13 ..................................C-CC-C-----T--A--G--C-----A-----------T-----C--------G-----G--------A-----------C--G--A--G--GT-G--C--C-----A-----A--T--CA-A--T--T-----T- 7502
A.GM.x.MCR35 ..................................C-CC-C-----T--A--G--C-----A-A---------T-----C--------G-----G--------A-----------C--G--A--G--GT-G--C--C-----A-----A--T--CA-A--T--T-----T- 7502
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---A..............................C-GC-C-----T-CA--G--C-G---A--G--------T--T--C-----C-GG-----G------C-A-----------C--G--A--G--GT-G--C--C-----A--G--------CA-A--T--C-----T- 7489
A.GW.87.CAM2CG ..................................--GC-C-----T-CA-----C-----A--G--------T-----C--------G-----G--G-----A-----------C--G--A--G--GT-G--C--C-----A-----------CA-A--T--T-----T- 8084
A.GW.x.MDS ..................................TGGCAC-----T--A-----C-----A-AG--------T-----C--------------A-G------A-----------C--G--A-----GT-GGTC--C-----A-----------CA-A--T--T-----T- 7552
A.IN.07.NNVA ..................................--GCAC-----T--------C-----A-AG--G-----T----------------C---G-G-C----A-----------C--G--A--C--GT-G--C---G----A--T--------CA-A--T--T-----T- 8073
A.IN.95.CRIK_147 A.................................TGGC-C-----T--------C-----A--G--------T--------------G-----G---C----G-----------C--G--A--G--GT-G--C--C-----A--T--------CA-A--T--T-----T- 7823
A.PT.x.ALI ..................................C-GCAC-----T-CA--G--C-----A-AG--------T--T-TC-----C----C---G--------A-----------T--G--A-----GT-G--C--C-----A-----A-----CT-G--T--T-----T- 8059
A.SN.85.ROD ..................................C-CC-C-----T-CA--G--C-----A-AG--------T-----A--------G-----G-G------A-----------C--G--A--G--G--GT-C--C-----A-----A-----CA-A--T--T-----T- 7518
B.CI.88.UC1 A-CT..............................C-G-A------T---A-G--C--C--C-A---G---G-------G-----C--G--T--A---T-C--A--------------G-----TACG---T-C-----T----GT--C--------T-----C-----T- 8050
B.CI.x.20_56 ..................................-----A-----T-----G-----C--C-----G---G-------G-----C--G--T--A---T-C--A--------------G-----CCTG---T-C-----------T--C------A-T-----C-----T- 8024
B.CI.x.EHO C.................................--G--A-----T-C-T----C--C--C-----G---G-------G-----C--GA-T--A-G------G--------------------T--A---T-C-----T-----T--T-----C--------C-----T- 8034
B.GH.86.D205_ALT ..................................CGG--A-----T-C------------C-----G-----------G-----C--G--T--G------A-A-----------------A--T--G---T-A-----T-----T-----T--C--------C-----CA 8051
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 T.................................--G-AA-----T-----G--C--C--C-----GG----------G--------G--T--A--------A-----------------A--TC----T--C-----T-----T--T------A-------C--T--T- 7165
G.CI.92.Abt96 A---...............--CC------GA--A-G-C-C-----T--A--C--C--------G--G-----T-----A-----C--------A--------G--C-----C--C-----A--T--T--G--------T--A-----C-----C--A-----G--T---- 7430
AB.CM.03.03CM_510_03 A.................................C-GCAC-----T-C---G--C-----A-AG--G-----T--T--C--------------G--------A-----------T--G--A-----AT-G--T--C--T--A-----A-----CA-A--T--T-----T- 7154
H2_01_AB.CI.90.7312A --CA..............................C-GCAC-----T-C---G--C-----A-A---------T--T--C-----C--G-----A--------G-----------T--G--A---C-AT-G--C--C-----A-----------CT-G--T--T-----T- 8060
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ..................................C-GC-C-----T-CA--G--C-----A-AG--------T--T--C-----C--G-----G--------A-----------T--G--A---C-GT-G--C--C-----A-----A-----CA-A--T--T-----T- 8042
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ..................................C-GCTC-----T-CA--G--C-----C--T--------T--T--C-----C--G-----G-TG-----A-----------T--G--A-----GT-A--C--C-----A-----------CA-A--T--T-----T- 8040
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -.................................C-GCAC-----T-CA--G--C-----A-AG--------T--T--C-----C--G-----G--------A-----------T--G--A-----GT-G--C--C-----A-----------CA-A--T--T-----T- 8035
U.FR.96.12034 A-C-...............T---G---GAGA-----------C--T-----T--C--------G--GG----T-----A--------------G-G------G-----------------A-----T-----C--C--T--T-----A--T--CA-G--T-----T--T- 7556
MAC.US.x.17EC1 ----...............-----------------------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8014
MAC.US.x.17EFR ----...............-----------------------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8014
MAC.US.x.1937 ----.............CCAA-------YTA-R-RMM-K-WMW------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7122
MAC.US.x.2065 ----...............------------Y------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7120
MAC.US.x.251_1A11 ----...............-----------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------T-------------------------------- 8010
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --G-...............----------G-----G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8012
MAC.US.x.251_BK28 --G-...............----------G-----G---------------G---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7996
MAC.US.x.80035 ----...............-Y----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7120
MAC.US.x.81035 ----...............AGW-CR-MTM-S-----R------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7121
MAC.US.x.85013 ----...............----C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7054
MAC.US.x.87082 ----...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7091
MAC.US.x.92050 ----...............-----------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7114
MAC.US.x.92077 ----...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7121
MAC.US.x.93057 ----...............Y---M-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7119
MAC.US.x.93062 ...................------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7088
MAC.US.x.95058 ----...............----C---R-G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7108
MAC.US.x.95086 ----...............Y------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 6977
MAC.US.x.95112 ----...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7110
MAC.US.x.96016 T-MA...............A-T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7121
MAC.US.x.96020 ----...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7113
MAC.US.x.96072 ----...............Y---------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------- 7125
MAC.US.x.96081 ----...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7123
MAC.US.x.96093 ----...............T------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7121
MAC.US.x.96114 T---...............-------MW---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7116
MAC.US.x.96123 ----...............T-------------------------Y---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7010
MAC.US.x.96135 ----...............T------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7106
MAC.US.x.97009 ----...............---------------------------------------------------------------------------------------------------------R--------------------------------------------- 6989
MAC.US.x.97074 ----...............-G----......A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 6983
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----...............----------G------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A 7509
MAC.US.x.SMM142_patent ----...............----------G------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A 7506
MAC.US.x.r80025 ----...............Y------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 6977
MAC.US.x.r90131 ----...............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7120
MNE.US.82.MNE_8 T-CC.........CAGAAG---C------G-----------------------------------------------------------------G------------------------------------------T------------------------------- 7488
MNE.US.x.MNE027 T-CC.........CAGAAG---C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A---------------------- 7491
SMM.-.pE660.CG7G C-GATGGAGACAACAAAATA-G-GA--G-GA--G--G-AA-----T--------------------------------G-----C-----------------A-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T------------G-G---- 8019
SMM.CI.SIVsmCI2 .............CAAAAC--GG-----A-AA-G-G-CAT-----T-CA--C--------------------A--T-----------------T-----C--A-----------C-----A--T--T--G--A--C--T--A-----A--------T-----C--T--CA 7167
SMM.LR.SIVsmLIB1 T-GATGGACATCACAAACTAGC--A----GAA-G----A---C--T-----T--C--C-----G---G----T--T--C-------G------A--G-----G--------------G--A-----T-----------T-----T--A--A-----A--T-----T---- 7085
SMM.SL.92.SL92B A-G-TGGACAACTCAAACCAA------------C-----A-----T--A--T--C--C--C--G--------T--T--G-----C-GG-----A--------C--------------G--A------T-A--T--------------------C--A--------T--T- 7465
SMM.SL.SIVsmSL92A A-GATGGAAAAACCAAAAG---G-----A-AGC------------T--A--T-----C--C------G-G--T--T----------G---------------------------------A--------GCAA-----------G--A--A---T-A------G-T---- 7114
SMM.US.CFU212 -G--GCGAGAAACAACAACGAT--A--GAG-AGA--G-----C--T-----------C--------GG-G-----T--A-----C-G------T--------A--------G--T-----A--------G--A-----------T-----------A------G-A---- 7281
SMM.US.D215 ---TGCGAGAAACAAAAACAACCG----A--A-A---CAC-----T-----G--C--C--------------T--T--C-----C-G------A--G-----G-----------T-----A--------G--A--------T--T---------A--------G-A---- 7286
SMM.US.FTq A--C...............AAGGCA-----AA-A-G-C-T--C--T-----T--C--C---C-G--G-----T-----------C--G-----G--------A-----------T--G--A-----A--G--A-----T--A-----A--------T--T--T------T 7299
SMM.US.G078 T-TATGGGAACAACAAAACAAG--A--G--AA-G-----A-----T--------------------G--------T--G-----C--G-----T--------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T--C-----------T---- 7310
SMM.US.G932 T-G-TGGAAACAGCAAAACT---GA---A----C--------C--T-----T--C-----A--G--GG----A-----A-----C-G------A--------G-----------T-----A---A-T--TGA------T-----T-----------G------G-A---- 7287
SMM.US.M919 C-GATGGATGCAACAAACA-AG--A--G-GAA-G--G--A--------------------------G-----------G-----C-----------------G-----------T--G--A--------G--A-----T--T--T--A--T--C---------G-A---A 7309
SMM.US.M922 T-GATGGAAGCAACAAAACGTG--A--GAGAA-G-----A--------------------------GG----------A-----C--G---------C----G--------C--T--G--A--------G--A-----T-----T-----T--C---------G-G---- 7312
SMM.US.M923 T-GATGGACAAGACAAAAC--G--A--G-GA-----G--A-----T--------------------G-----------G-----C-----------------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T--C--------CG-A---- 7296
SMM.US.M926 T-GATGGACACAGCAAAAGAA-CGA--GAGAG-G-----A--C--T--A-----------------GG----------G-----C-G---------------G-----------T--G--A--------A--A-----T-----T--A--T--CA--------G-T---- 7305
SMM.US.M934 --GATGGACGGATCAAAAGT-T--A--G-GAA-G-----A-----T--------------------------------G-----C-----------------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----T-----T--C--T--------T---A 7278
SMM.US.M935 T-GATGGAAGCAGCAAAAGAAG--A--GAGAG-G--G--A--------------------------GG----------G-----C-GG--------------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T--C---------G-A---- 7288
SMM.US.M940 A-GATGGACGCAACAAAAGAA---------A--C--------C--T-----T--------A--------T-----T--A-----C--------T--------G-----------T---TCA---A----TGAA--C--T-----T--A--------A--------T---- 7337
SMM.US.M946 T-GATGGCTGAAACAAAAT--T--A--G-GAA-G--G--A-----T--------------------------------G-----C-----------------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----T-----T--C--T--------T---- 7303
SMM.US.M947 C-GATGGAGCAGCCAGAACAAG--A--TA----------------T--------------------GG----------G-----C-G---------------G-----------T--G--A--------G--A--C-CT----AT--A--T--C---------G-A---- 7293
SMM.US.M949 A---...............AA--GA-----A-T-----AA--C--T-----T--------A-----GG-T--T--T--A-----C--G-----T--------G-----------C--GTCA---A----TGAA--C--T-----T--------CA-A--------T---- 7271
SMM.US.M950 T-GATGGAAGCAACAAAAG--T--A--G-GA--G--G-AA-----T--------------------------------A-----C-----------------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----T-----T--C---------G-T---- 7293
SMM.US.M951 C--AAAGCATGGAGCAAAA-T--------T---C--------C--T-----T--------A-----G--T-----T--A-----C--G-----T--------G-----------T---TCA---A----TGA-----C-----AT--------CA-A--------T---- 7286
SMM.US.M952 T-GATGGAAGCAACAAAAGG-T-GA--GA-AG-G-----A-----T--------------------------------G-----C-----------------G-----------T--G--A--------G--A----CT----AT-----T--C--T--------T---- 7285
SMM.US.SIVsmE660-FL10 C-GATGGAGACAACAAAATA-G-GA--G-GA--G--G-AA-----T--------------------------------G-----C-----------------A-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T------------G-G---- 8023
SMM.US.x.F236_H4 C-GATGGAAACAACAAAATAGG--A--G--A--G--G-AA-----T--------------------------------G-----C-----------------A-----------T--G--A--------G--A--C--T-----T--A--T------------G-G---- 7979
SMM.US.x.H9 T-GATGGACAAGTCAAAAC-AG--A----GAT-CC-G-AA-----T---------------R----G-----------G-----C-----------------G-R---------T--G--A--------G--A-----------T--A--T--C---------G-A---- 7503
SMM.US.x.PBJ14_15 T-GATGGACAAGTCAAAAC-AG--A--G-GA--A-GG--A-----T--------------------G-----------G-----C-----------------A-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T--C---------G-A---- 7806
SMM.US.x.PBJA T-GATGGACAAGTCAAAAC-AG--A--G-GA--A-GG--A-----T--------------------G-----------G-----C-----------------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T--C---------G-A---- 7805
SMM.US.x.PBJ_143 T-GATGGACAAGTCAAAAC-AG--A----GAT-CC-G-AA-----T---------------R----G-----------G-----C-----------------G-R---------T--G--A--------G--A-----------T--A--T--C---------G-A---- 7518
SMM.US.x.PBJ_6P6 T-GATGGACAAGTCAAAAC-AG--A--G-GA--A-GG--A-----T--------------------G-----------G-----C-----------------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----G--A--T--C---------G-A---- 7998
SMM.US.x.PGM53 TCTATGGACACAACAAACAAAGGCA--CG-AA-G--G--A--C--T--------------------G-----------G-----C-G------T--------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T--C---------G-T---- 7963
SMM.US.x.SME543 C-GATGGAAACAACAAAAGAAGCCA--G--A--G--G--A-----T--------------------------------G-----C-----------------A-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T------------G-G---- 8036
STM.US.89.STM_37_16 --GAGATTGGAACAAAAACAA---------A--A--G--------T--A-----C--C--C------G----T--T--A--------------G------------------------C-A--------T--T-----T-----T---------A-A-----------T- 7668
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V5 start V5 end Rev Responsive Element (RRE) start
MAC.US.x.239 ATTGGATTGAT.........GGAAACCAAACTAATATCACCATGAGTGCAGAGGTGGCAGAACTGTATCGATTGGAATTGGGAGATTATAAATTAGTAGAGATCACTCCAATTGGCTTGGCCCCCACAGATGTGAAGAGGTACACTACT...GGTGGCACCTCAAGAAAT 8172
Env D__W__I__D__.__.__.__G__N__Q__T__N__I__T__M__S__A__E__V__A__E__L__Y__R__L__E__L__G__D__Y__K__L__V__E__I__T__P__I__G__L__A__P__T__D__V__K__R__Y__T__T__.__G__G__T__S__R__N_
A.CI.88.UC2 -CACAGA--GA............--T--G--C--C--T---T-T-----------------------C-----A-----------C--C-----GA----A--A--A-----------C--A--T---AG--AA--A--A--TT-C......TCG-C-C-AG-G--G--C 8181
A.DE.x.BEN -CATAGA-A-A......AATC-G-CT--T--C--C--T---T-T--------A--------------C-----A---C-------C--C------A----A--A--A-----------C--A--T------CA--GA------T-C......TCAACTC-AGTG--G--C 8227
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -CAT-T-----............-----G--A-GC--T---T-T--------------------A--C--------------------C-----------A--A--A-----------C--A--T---TCA-AA--A-----TT-C......TC--CTC-ACAG--G--- 8171
A.GH.x.GH1 -CGTA-A-AG-............-----G--A-----T---T-T--------------------A--C-----A---------------------A----AG-A--A-----------C--A--T--GAGA-A---A--A--TT-C......TCG-CTC-AGTG--G--C 7647
A.GM.87.D194 -C-CAGA--GA............--T--G--C--C--T---T-T--------A--------------C-----A--------G--C--C-----GA----AG-A--A------CCG--C--A--T---A-A-A---A--A--TT-C......TCG-CTC-AGTG--G--C 7641
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --GTTGA--GA.........-AT----GG--A-----T---T-T--------------------A--C--------------G-----------------AG-A--A-----------C-----T----CA-AA--A--A---T-C......TC--CTC-AGGG---C-- 7647
A.GM.x.MCN13 --GCA-A--GA............--TA-T--A-----T---T-T--------------------A--C-----A--G-----------------G-----A--A--A-----------C--A--T----CA-AA--A--A---T-C......TC-ACTC-AATG--G--C 7654
A.GM.x.MCR35 --GCA-A---A............--TA-T--AG----T---T-T--------------------A--C-----A--G-----------------G-----A--A--A-----------C--A--T----CA-AA--A--A---T-C......TC-ACTC-AATG--G--C 7654
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --GC-GGA---...............-----A-----T---T-T----------C---------A--C--------------G-----C-----------A-----A-----------C--A--T---TCA--A-----A---T-C......TC--CTCA-CAG---C-- 7638
A.GW.87.CAM2CG -CGA--GG---.........AATC-GAC---A-----T---T-T--------T--------------C--------------G-----------G-----A--A--A-----------C--A--T---TCACAA-----A---T-C......CC--CTCA-GGG---CC- 8239
A.GW.x.MDS -CGAC-AG---............--T--G--A-----T---T-T--------T-----------A--C-----A--------------------------A--A--A-----------C--A--T---CCA-AA--AC-A---T-C......TC--CTCA-GGG---C-- 7704
A.IN.07.NNVA -A......--G............--T-----A---G-T---T-T-------G---------C--A--C-----A--------G-----C-----------A--A--A-----------C--A--T---CCA-AA--AC-A---T-C......TT--C-T--AGG---C-A 8219
A.IN.95.CRIK_147 --GTA-AC--A......ATA-AT--A-GG--A-----T---T-T--------------------A--C---G-A--------G-----------G-----AG-A--A-----------C--A--T---TCA-AA--AC-----T-CT--.....G-C----GGG---C-- 7982
A.PT.x.ALI -CAC-GA--GC............-----G--A-----T---T-T--------------------A--C-----A--------G--------------------A--A-----------C--A--T---TCA-AA-G---A---T-C......TC-ACTC-AAGG--G--- 8211
A.SN.85.ROD -C---CAAA-C.........AAT--T--G--A--C--T---T-T--------------------A--CA-------G-----------------G-----A--A--A-----------C--A--T---A-A-AA--A--A---T-C......TC--CTCA-GGG---C-- 7673
B.CI.88.UC1 -CGT-TA-T--GATGGCAAT-AT-C-A-G--C-----T--------------A----G---------CA--------C----G--C--C-----------A--A--A--G--------T--A--T-----GA-A--A--A--TT-C......TCAACG--AC-G--G--- 8214
B.CI.x.20_56 -A---------.........A-C---G-G--C-----T--------------A----G----------A--------C----G--C--C-----------A--A--A--G--------T--A--T---A--A-A--A--A--TT-C......TCA-CA--AC-G--G--- 8179
B.CI.x.EHO -C-----A---.........AAG----TT--------T--TG----------A---T-----------AA-------C----G--C--C--------------A--A-----------T--A--T---AG-A-A--A--A--TT-C......TCA-TG--AC-G--G--- 8189
B.GH.86.D205_ALT -C-CAGAC............AAC-GTACC--C-----TT-TG----------A---T-----------A--------C----G--C--------------A--A--A-----------C--A--T--------A-GA--A---T-C......TCA-TA-AAC-G--G--- 8203
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ------CA.........AATAAT--TAGG--------T--------------A---T-----------A--------C----G--C--C---C-------A--A--A-----------T--A--T---AG---A--A-----TT-C......TCA-CG--AC-G--G--- 7320
G.CI.92.Abt96 -AGA--A-AGG......TCTAAC-----T--A-------TTT-C-----------------------------A--------G-----------------A--A--------------T--A------A----A-----A--TT-C......TC--TG--AC-G-A---- 7588
AB.CM.03.03CM_510_03 -CACA-AA............-----T--G--C--C--T---T-C-----------------------C-----A--G--------C--C-----GA----A--A--A-----------C--A--T---AC--AAGG------TT-C......TCAACTC-AGGG--G--- 7306
H2_01_AB.CI.90.7312A -CGTAGAC-TA......GGTAAT----GG--A-----T---T-T-----------------------C-----A---------------------A----AG-G--A--------T--C--A--T---TCA-AA--A--A---T-C......TC-ACTC-GGGG---C-- 8218
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --CRC-GA--A......AAT-A--G--G---A--C--T---T-C-----------------------C-----A--------G------------A----AG-G--A-----------C--A--T----CA-AA--A--A---T-C.........TCTC-AGGG---C-- 8197
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ------AA---......GATACG------G-A--C--T---T-C-----------------------C-----A--------G--C---------A----AG-G--A-----------T--A--T-----ACAA--A--A---T-C.........TCTC-AGGG---C-- 8195
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -----C-G---.........AC---------A--C--T---T-C-----------------------C-----A--------G------------A----AG-G--A-----------C--A--T-----ACAA--A--A---T-C......TC--ATCYAGRG---C-- 8190
U.FR.96.12034 --C-----A-C.........AA---T-----A------T-------C-----A---------------A----A--G-----G-----------G-----A--A-GA-----------T--T------CCA-----A--A--TT-C......TCA-TG--AC-G--G--- 7711
MAC.US.x.17EC1 -----------.........---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------ 8172
MAC.US.x.17EFR -----------.........---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------ 8172
MAC.US.x.1937 -----------.........------------------------------------------------------------------------------------------------------------AR-------------------...------------------ 7280
MAC.US.x.2065 --------C--.........-A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------...------------------ 7278
MAC.US.x.251_1A11 ------C----.........------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------G-------------...------------------ 8168
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------C----.........---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------ 8170
MAC.US.x.251_BK28 ------C----.........-------------G------------------------------------------G--------------------------------G---------------------------------------...------------------ 8154
MAC.US.x.80035 -----------.........-------------------------------------------------------------------------------------------------------------R-------------------...------------------ 7278
MAC.US.x.81035 -----------.........------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------...------------------ 7279
MAC.US.x.85013 -----------.........------------------------------------------------------------------------------------------------------------RR-------------R-----...------------------ 7212
MAC.US.x.87082 -----------.........------------------------------------------------------------------------------------------------------------R--------------------...------------------ 7249
MAC.US.x.92050 -----------.........---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------ 7272
MAC.US.x.92077 -----------.........------------------------------------------------------------------------------------------------------------R--------------------...------------------ 7279
MAC.US.x.93057 -----------.........------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------------...------------------ 7277
MAC.US.x.93062 -----------.........-------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------...------------------ 7246
MAC.US.x.95058 -----------.........------------------------------------------------------------------------------------------------------------AR-------------------...------------------ 7266
MAC.US.x.95086 -----------.........------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------...------------------ 7135
MAC.US.x.95112 -----------.........---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------ 7268
MAC.US.x.96016 -----------.........------------------------------------------------------------------------------------------------------------CR-------------R-----...------------------ 7279
MAC.US.x.96020 -----------.........---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------ 7271
MAC.US.x.96072 -----------.........------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------G-----...------------------ 7283
MAC.US.x.96081 -----------.........---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------ 7281
MAC.US.x.96093 -----------.........------------------------------------------------------------------------------------------------------------AR-------------------...------------------ 7279
MAC.US.x.96114 -----------.........---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------ 7274
MAC.US.x.96123 -----------.........-------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------...------------------ 7168
MAC.US.x.96135 -----------.........-------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------...------------------ 7264
MAC.US.x.97009 -----------.........------------------------------------------------------------------------------------------------------------R--------------------...------------------ 7147
MAC.US.x.97074 -----------.........-------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------...------------------ 7141
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------C----.........-------------G------------------------------------------------------------------A---------------------------A--------------------...------------------ 7667
MAC.US.x.SMM142_patent ------C----.........-------------G------------------------------------------------------------------A---------------------------A--------------------...------------------ 7664
MAC.US.x.r80025 -----------.........------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------...------------------ 7135
MAC.US.x.r90131 -----------.........---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------------ 7278
MNE.US.82.MNE_8 -----------.........------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------...------------------ 7646
MNE.US.x.MNE027 -----------.........------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------...---------C-------- 7649
SMM.-.pE660.CG7G ------CCA--.........AAC--TG-G--C--------------------------------------------G-----------C--------------T------------------------AG---A-GA--------C--A...AC---TG----------- 8177
SMM.CI.SIVsmCI2 -C----A---C.........-----TGGC--A---------T-T-----C-----------GT----CA-------G-----G--C--C-----G-----A--T--A-----------T--A------A-------A--A---T-CT-G...-CAACGC-TG-C--G--- 7325
SMM.LR.SIVsmLIB1 -------AA--.........AAT--TG-G------------------------A-T--------------------------------C--------T-----T-----------A--------A---A-------A------T--............---ATG---CCA 7234
SMM.SL.92.SL92B ----------C.........AAC--TG-G--C-----T--------------A---------T-------------------G-----------G---------------------A----T------C-------A--------C......ACAA-T-------AG--- 7620
SMM.SL.SIVsmSL92A --------A--.........-A---TG-G--C--------------------A-----------------------------------C-----G-----A--------------T--------T---A-------A--------C......ACCA-T------------ 7269
SMM.US.CFU212 -C---TA----.........AA------------------------------------------------------------G-----C-----------A---------------A-A-----A---A----A-----------C---...AC-ACT---------GC- 7439
SMM.US.D215 -----C--A--.........AAC--TG-G--------------------G--C--------------C--------------G-----C-----------A--------------------T-----CAG------------T--C......ACACAG---------C-A 7441
SMM.US.FTq -----------.........------AG---A---------T-C-----------------------CA-------G-----G-----C-----------A--T--------------T--A--T--C-----A--A--A--TT-CT--...-TAACG--AC-G--G--- 7457
SMM.US.G078 -C-----A---.........AAT-----G-----C--T------------------------------A-------------G--C--C-----------A--T------------A-------A---AG------A---------......AC---T------------ 7465
SMM.US.G932 -A------A--.........AA---T--G--C-----T--A-----------T-------CC--------T-----------G--C--C-----G-----A--A--A---------A-------A---AG---A-----------C......AC--CT-----------C 7442
SMM.US.M919 -A----A-AG-.........AAC-----G--------------------------------------CA-------G-----------C--------------T------------------------A------G---------C--A...AC-A-TG----------- 7467
SMM.US.M922 -G-C--GG--C............-----------C--T------------------------------A-------G-----------------------A--T------------------------A----A-GA--------C-AC...-C---T------------ 7467
SMM.US.M923 -------CA--.........-AC--TG-G--C--------------------A------C----------------G-----------C--------------T--------------C----------G---A-GA--------C--A...AC---TG----------- 7454
SMM.US.M926 -----------.........AA---TG-G--C--------------------------------------------G-----------C--------------T------------A-----------A-------A--------C--A...ACCA-TG----------- 7463
SMM.US.M934 ---ATGA-A-G......GAGAAG---ACT--C--------------------T-----------------------G-----------C--------------T------------C-----------AG------------------A...-C-A-TG----------- 7439
SMM.US.M935 -C------C--.........-AC--TG-G-----C--T------------------------------A-------G-----------------------A--T------------------------A----A-G---------C-AC...AC---TG--C-------- 7446
SMM.US.M940 -C-----AT-C.........AA---TG-G--C--C----------------------GG--GT-A--------A--------G-----C-----G-----A--A-----T------A-------A---AG------A------------......A-T--------G--- 7492
SMM.US.M946 -G-ATGA---G...CATAAAAAT--AACT--C--------------------------------------------G-----------C--------------T------------------------AG------------------A...-C---TG----------- 7467
SMM.US.M947 -----G-C---.........AAC--TGTG--C--------------------A--------G--------------G-----------C--------------T-----G------------------AG---A--A--------C--A...ACC--TG----------- 7451
SMM.US.M949 -C-----AA--.........-A---T--G-----C--T-------------------GG--GT-A-----------------G--C--C-----G-----A--A-----T------A-------A---AG---A--A---------......A----T------------ 7426
SMM.US.M950 ---ATG-CAG-......AGCAA---TG-G--C--------------------------------------------G---------------------------------------------------AG------------------A...AC-A-TG----------- 7454
SMM.US.M951 -AAT---CA--.........AA-G-T--G--C--C--T---C---------------GG--GT-A-----------------G-----C-----G--------A-----T------A-------A---AG------A-------A--G-GGTACCTCA------------ 7447
SMM.US.M952 ---ATG-C---.........AA-G-TG-G--C--------------------------------------------G-----------C---------------------------------------AG------------------A...AC-A-TG----------- 7443
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ------CCA--.........AAC--TG-G--C--------------------------------------------G-----------C--------------T------------------------AG---A-GA--------C--A...AC---TG----------- 8181
SMM.US.x.F236_H4 -------CA--.........A-C--TG-G--C--------------------------------------------G-----------C------A-------T------------------------AG---A-GA--------C--A...AC---TG----------- 8137
SMM.US.x.H9 -------CA--.........--C--TA-G--C--------------------------------------------G-----------C--------------T--------------C---------AG---A--A--------C--A...AC---TG----------- 7661
SMM.US.x.PBJ14_15 -------CA--.........--C--TG-G--C--------------------------------------------G-----------C--------------T----------C---C---------AG---A--A--------C--A...AC---TG----------- 7964
SMM.US.x.PBJA -------CA--.........--C--TG-G--C--------------------------------------------G-----------C--------------T----------C---C---------AG---A--A--------C--A...AC---TG----------- 7963
SMM.US.x.PBJ_143 -------CA--.........--C--TA-G--C--------------------------------------------G-----------C--------------T--------------C---------AG---A--A--------C--A...AC---TG----------- 7676
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------CA--.........--C--TG-G--C--------------------------------------------G-----------C--------------T--------------C---------AG---A--A--------C--A...AC---TG----------- 8156
SMM.US.x.PGM53 -C---------.........--C-----G-----C--------------------------------CA-------G--------------------------T------------------------AG---A-G---------A---......--TG----------- 8118
SMM.US.x.SME543 -------CA--.........AAC--TG-G--C--------------------------------------------G-----------C--------------T-----------------------------A-GA--------C--A...AC---TG----------- 8194
STM.US.89.STM_37_16 -C----C-A-C.........AAT--TG-G-----C-----TGCA--------------------------------------------C-----------A--A--------------------A--GA----------A-----A......AC-A-T----------C- 7823
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MAC.US.x.239 AAAAGAGGGGTCTTTGTGCTAGGGTTCTTGGGTTTTCTCGCAACGGCAGGTTCTGCAATGGGCGCGGCGTCGTTGACGCTGACCGCTCAGTCCCGAACTTTA...TTGGCTGGGATAGTGCAGCAACAGCAACAGCTGTTGGACGTGGTCAAGAGACAACAAGAATTGTT 8339
Env _K__R__G__V__F__V__L__G__F__L__G__F__L__A__T__A__G__S__A__M__G__A__A__S__L__T__L__T__A__Q__S__R__T__L__.__L__A__G__I__V__Q__Q__Q__Q__Q__L__L__D__V__V__K__R__Q__Q__E__L__L
A.CI.88.UC2 --------T--G--C---------C----------------G--A--------------------------CC--------T-A-----------G------...C----C---------------------------------A-A------------------C---- 8348
A.DE.x.BEN --------T--G--C--------------------------G--A---------------------CG---CC--------T-A--C--------G------...C----C-----------------------------------A------------------A---- 8394
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --------T--G-----------AG-------------------A--------------------------C---------T-G-----.-----G------..C-G----------------------------------------------------------A---- 8338
A.GH.x.GH1 --------T--G-----------------------------G--A--------------------------CC--------T-G-----------G------...C----C-----------------------------------A------------------A---- 7814
A.GM.87.D194 --------T--G--C--------------------------G--A-------------------GC-----C---------T-G-----------G------...C----C------------------------------------------------------A---- 7808
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --G-----T--GC--------------C-A---------A-G--A------G----------G--------TC--------T-G--------T--G------...--CCG-------------------------------------------------------A---- 7814
A.GM.x.MCN13 --G-----T--G--C-----------------------------A-----C--------------------C--A------T-G--------T--G------...C----C--------------------------------------------------G---A---- 7821
A.GM.x.MCR35 --G-----T--G--C-----------------------------A-----C--------------------C--A------T-G--------T--G------...C----C--------------------------------------------------G---A---- 7821
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -C------T--G---------------C-A--------------A-----------C--------------C---------T-A--------T--G------...-----C--------------------------------T---------------------A---- 7805
A.GW.87.CAM2CG --------T-CG---------------------------A----A-----AGT----------A-------C---------T-A--C-----T--G------...-----C-----------------------------A----------------------------- 8406
A.GW.x.MDS --------T--G---------------------------A----A------G-------------------C---------T----------T--G------...C----C------------------------------------------------------A---- 7871
A.IN.07.NNVA -C------T--G--C--------------------------C--A----A---------------------C---------T--------C----G------...C----C--------------------------------------------G---------A---- 8386
A.IN.95.CRIK_147 -C------T--GC-C-------AA--------------------A--------------------A-----C---------T--------C----G------...C----C------------------------------------------------------A---- 8149
A.PT.x.ALI --------T--G--C--------------A-----------G--A------------------A----AG-T--A------T-T--------T--G------...-----C--------------------------------------------------G---A---- 8378
A.SN.85.ROD -C------T--G--C-----------------------------A--------------------------CC----CG--T-G-----------G------...C----C------------------------------------------------------C---- 7840
B.CI.88.UC1 --------T--AA-G-----------------AC----T----T---------------------AA----C---------T-A-----------G------...C-------------------G------------C-------------A--------G---C---- 8381
B.CI.x.20_56 -GG-----T--AA-G------------C----A-----G--------------------------A-----C---------T-A-----------G------...--------------------G------------C------C------A--------G---C---- 8346
B.CI.x.EHO --------T--AC-------------T-----A--C--T--G-----------------------------C------T--T-G-----------G------...C-------------------G-----------CG-------------A------------C---- 8356
B.GH.86.D205_ALT --------T--AA-G--------A--------A--C--T----T---------------------AA----T---------T-A-----------G------...C----C--------------G----------CTG-------------A--------G---C---- 8370
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 --G-----T--ACCG-----------T-----A-----T--------------------------------C------T--T-G--C--------G------...--------------------G------------C-------------A--------G---C---- 7487
G.CI.92.Abt96 --------T--A--------------T-----A-----T----T-------------------A-A---------------T-G-----------G-----G...--------------------------------------T-----------------G---A---- 7755
AB.CM.03.03CM_510_03 --------T--A-----------A--------A--C--T--G-----------------------A-----C---------T-A-----------G------...C-------------------G------------C-------------A--------G---C---- 7473
H2_01_AB.CI.90.7312A --------T--A--C------------------------A-G--A-----AG-------------------C---------T-G--------T--G------...C----C-----------------------------A------------------------A---- 8385
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --------T--G--C------------------------A-G--A-----AG-------------------C---------T-G-----------G------...C----------------------------------A------------------------A---- 8364
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --------T-CG--C------------------------A-G--A-----AA-------------------C---------T-A-----------G------...C-----------------------------------------------------------A---- 8362
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --G-----T--G-----R-----------A---------A-G--A-----AG--R-------------R--C---------T-A-----------G------...C----------------------------------A------------------------A---- 8357
U.FR.96.12034 -----G--A--A--------T--------------------C--------------------T------------------T-A-----------G------...C----------------------------------------------A------------A---- 7878
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 8339
MAC.US.x.17EFR ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 8339
MAC.US.x.1937 -----------------------------R------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7447
MAC.US.x.2065 -----------------------------------------------------------------------------------------------R------...----------------------------------------------------------------- 7445
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------------------------------------------------------------------------------G------...----------------------------T------------------------------------ 8335
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------------------------------------------------------------------A-----G------...----------------------------------------------------------------- 8337
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------------------------------------------------------------------------G------...----------------------------------------------------------------- 8321
MAC.US.x.80035 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7445
MAC.US.x.81035 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7446
MAC.US.x.85013 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7379
MAC.US.x.87082 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7416
MAC.US.x.92050 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7439
MAC.US.x.92077 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7446
MAC.US.x.93057 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7444
MAC.US.x.93062 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7413
MAC.US.x.95058 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7433
MAC.US.x.95086 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7302
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7435
MAC.US.x.96016 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7446
MAC.US.x.96020 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7438
MAC.US.x.96072 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7450
MAC.US.x.96081 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7448
MAC.US.x.96093 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7446
MAC.US.x.96114 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7441
MAC.US.x.96123 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7335
MAC.US.x.96135 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7431
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------------------------------------------------------------G------...----------------------------------------------------------------- 7314
MAC.US.x.97074 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7308
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------------------------------------------------------------------CG----------------G------...----------------------------------------------------------------- 7834
MAC.US.x.SMM142_patent -----------------------------------------------------------------------------CG----------------G------...----------------------------------------------------------------- 7831
MAC.US.x.r80025 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7302
MAC.US.x.r90131 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------- 7445
MNE.US.82.MNE_8 -----------------------------A-----------------------------------------------------------------G------...----------------------------------------------------------------- 7813
MNE.US.x.MNE027 -----------------------------A-----------------------------------------------------------------G------...----------------------------------------------------------------- 7816
SMM.-.pE660.CG7G --G---------------------------------T----G--A---------------------------C--------T-G-----------G-----G...--------------------------------------T-------------------------- 8344
SMM.CI.SIVsmCI2 --------T--A--------------------A-----T--G-----------------------A-----C---------T-T--------T--G------...----------------------------------------------C-------------C---- 7492
SMM.LR.SIVsmLIB1 --------------------------------A-----------A--------------------A-----C-----------G-----------G-----G...----------------------------------------------------------------- 7401
SMM.SL.92.SL92B --------A--------------------------------G-----------------------A------C-A--------T-----------G------...-----------------A----------------------------------------------- 7787
SMM.SL.SIVsmSL92A --G-----------------G-----------------T--G-----------------------A-----------------T-----------G------...-------------------------G----------------------------------C---- 7436
SMM.US.CFU212 --------------------------------A--------------------------------------------------T--------T--G------...C---------------------------------------------------------------- 7606
SMM.US.D215 -G------A-----------------------A-----------A--------------------------C---------T-G-----------G------...----------------------------------------------------------------- 7608
SMM.US.FTq --------T--G--C-----T-----------A--------------------------------A---------------T-------------G-----G...-----------------------------------------------A------------C---- 7624
SMM.US.G078 --------------------------------------T--G-----------------------A-----C---------T-G-----------G-----G...--------------------------------------T-------------------------- 7632
SMM.US.G932 --G-----------------------------A-----T--G-----------------------------------------------------G-----G...----------------------------------------------------------------- 7609
SMM.US.M919 --G--------------------------------------G------------------------------C--------T-------------G-----G...--------------------------------------T-------------------------- 7634
SMM.US.M922 --G--------------------------------------G--A---------------------------C--------T-------------G-----G...--------------------------------------T-------------------------- 7634
SMM.US.M923 -----------------------------------------G--A---------------------------C--------T-G-----------G-----G...--------------------------------------T-------------------------- 7621
SMM.US.M926 --G---------------------------------------------------------------------C-------------------T--G------...C---------------------------------------------------------------- 7630
SMM.US.M934 --G-----------------------------------------------------------------------------------------T--G------...C-----------------------------T---------------------------------- 7606
SMM.US.M935 --G--------------------------------------G--A---------------------------C--------T-A-----------G-----G...--------------------------------------T-----------------G-------- 7613
SMM.US.M940 --------------------G--------------------G-----------------------A-----C-----------T--C--------G------...C-------------------------------------T-------------------------- 7659
SMM.US.M946 --G-----------------G-----------------------------------------------------------------------T--G------...----------------------------------------------------------------- 7634
SMM.US.M947 --------------C--------------------------G--A------------------------------------T-G-----------G-----G...--------------------------------------T-------------------------- 7618
SMM.US.M949 -----------------------------A--------T-----------------------T--A-----T------T----T--C--------G------...--------------------------------------T-------------------------- 7593
SMM.US.M950 --G-----------------------------------------------------------------------------------------T--G------...C---------------------------------------------------------------- 7621
SMM.US.M951 -----------------------------------------G-----------------------A-----C-----------T--C--------G------...--------------------------------------T-------------------------- 7614
SMM.US.M952 --G-----------------------------------------------------------T--------A--------------------T--G------...C--------------------------------------------G------------------- 7610
SMM.US.SIVsmE660-FL10 --G--------------------------------------G--A---------------------------C--------T-G-----------G-----G...--------------------------------------T-------------------------- 8348
SMM.US.x.F236_H4 --G--------------------------------------G--A--------------------------CG--------T-G-----------G-----G...--------------------------------------T-------------------------- 8304
SMM.US.x.H9 -----------------------------------------G--A------------------------------------T-G-----------G-----G...--------------------------------------T-------------------------- 7828
SMM.US.x.PBJ14_15 -----------------------------------------G--A--------------------------CG--------T-G-----------G-----G...--------------------------------------T-------------------------- 8131
SMM.US.x.PBJA -----------------------------------------G--A---------------A----------CG--------T-G-----------G-----G...--------------------------------------T-------------------------- 8130
SMM.US.x.PBJ_143 -----------------------------------------G--A------------------------------------T-G-----------G-----G...--------------------------------------T-------------------------- 7843
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----------------------------------------G--A--------------------------CG--------T-G-----------G-----G...--------------------------------------T-------------------------- 8323
SMM.US.x.PGM53 --G--------------------------------------G--A--------------------------CG----T-G-T-------------G-----G...--------------------------------------T--------A----------------- 8285
SMM.US.x.SME543 --G--------------------------------------G--A---------------------------C--------T-G-----------G-----G...--------------------------------------T-----------------T-------- 8361
STM.US.89.STM_37_16 --G-----------C--------------------------G--A--------------------A------C----------G-----------G------...---A------------------------------------------------------------- 7990
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MAC.US.x.239 GCGACTGACCGTCTGGGGAACAAAGAACCTCCAGACTAGGGTCACTGCCATCGAGAAGTACTTAAAGGACCAGGCGCAGCTGAATGCTTGGGGATGTGCGTTTAGACAAGTCTGCCACACTACTGTACCATGG............CCAAATGCAAGTCTAACACCAAAGT 8497
Env __R__L__T__V__W__G__T__K__N__L__Q__T__R__V__T__A__I__E__K__Y__L__K__D__Q__A__Q__L__N__A__W__G__C__A__F__R__Q__V__C__H__T__T__V__P__W__.__.__.__.__P__N__A__S__L__T__P__K__
A.CI.88.UC2 ---------------------G--A--T------G-A--A--------T--------------------------A-----A---T-A---------A-------G--G--------------------T---............GT-----ACTC-T-------T-GA- 8506
A.DE.x.BEN ---------------------G--A---------G-A--A--------T------------C-----C-T-----A-----A---T-A--------------------G--------------------G---............GT-----ACTC-T--T-G--TG-C- 8552
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ------------------------A--T--------A--A--------T--------A---C---G-----------G---A---T-A-----------A---------------T----C-------T----............GA----AAC--CA--GT---TG-T- 8496
A.GH.x.GH1 ---------------------G--A--T------G-A--A--------T--------------------------A---T-A---T-A-----G-----------G--G------------------------............GT-----ATTC-T--T-G--TG-C- 7972
A.GM.87.D194 ----T----------------G--A--T------G-A--A--------T--------A-----------------A-----A---T-A-----------------G--G------------------------............GT-----ACTCCT-------TG-C- 7966
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---------------------T--A---------G-A--A--------T--T---------C--GCA----------GA--A---T-A---------------------------------------------............GT-----AC-CCT-------TG--- 7972
A.GM.x.MCN13 ------------------------A--T------G-A--A--------T-----------------------------A--A---T-A-----------A---------------------------------............GT-----AT-CCT----G--TG--- 7979
A.GM.x.MCR35 ------------------------A--T------G-A--A--------T-----------------------------A--A---T-A-----------A---------------------------------............GT-----AT-CCT----G--TG--- 7979
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ------------------------A--T------G-A--A--------T--A---------C-------------------A---T-A---------------------------------T-----------............GT-----AT-CCT-G-----TG-T- 7963
A.GW.87.CAM2CG ------------------------A-TT------G-A--A--------T--A---------C-------T-----A-----A---T-A---------------------------------------------............G------AGTC-T-------TG-T- 8564
A.GW.x.MDS ------------------------A--T------G-A--A--------T--A---------C----------------A--A---T-A-----G---------------------------------------............GT----AGTTCCT--GA---TG-T- 8029
A.IN.07.NNVA ---------------------G--A--T------G-A--A--------T--A-----A---C------C------------AG--T-A---------------------------------------------............GA-----AT-CCT--GT---T--T- 8544
A.IN.95.CRIK_147 ---------------------G--A--T------G-A--A--------T--A-----A---C-------T-----------A---T-A---------------------------------------------............GT-----ATTCCT-G-----TG-T- 8307
A.PT.x.ALI ---------------------G--A--T------G-A--A--------T--------A-------------------G---A---T-A-----------A---------------------------------............GT----AACTCCT---A---TG-T- 8536
A.SN.85.ROD ---------------------G--A---------G-A--A--------T--A---------C--C------------G---A---T-A---------------------------------------------............GTT----ATTCCT--G----TG-C- 7998
B.CI.88.UC1 ---G-----------------G--A-----------A--A-----------------A---C-------------A-TA--A---T-G-----------T-----G--G--T--T-----G------------............-------A--C---C------G-C- 8539
B.CI.x.20_56 ---G--------------G--G--A---------T-A--A-----------------A---C-------------A-T---A---T-G-----------T--------G-----T-----G------------............-------A-TC---C-----C--C- 8504
B.CI.x.EHO ---G--------------G--G--A---------G-A--A-----------------A--TC-C--A--------A--A--A---T-A-----------T--C-----G-----T-----G------------............GT-----A-TCC--T-AG---G-C- 8514
B.GH.86.D205_ALT ---G--------------G--G--A---------G-A--A-----------------A---C-------T-----A--A--A---T-A-----------T--C-----G-----T-----G------------............-------A--CC--C--------T- 8528
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ---G--------------G--G--A---------G-A--A-----------------A---C----A--------A-TA--A---T-G--------C--T--C-----G-----T-----G------------............-----CAA--A-T-C--T-----C- 7645
G.CI.92.Abt96 ------------------G--G--A--------------A-----------------A--TC-------------A-G---A---T-A--------------------G--------------------T---GATGCCCTTGGTG-T---AA--CAT-GGAG---C-A- 7925
AB.CM.03.03CM_510_03 ---G--------------G--G--A---------G-A--A--------------------TC-------T-----A--R--A---T-A-----------------G--G-----------------R------............GT-----A-TCCT----G--T--C- 7631
H2_01_AB.CI.90.7312A ------------------------A--T------G-A--A--------T--T-----A--------------------A--A---T-A-----------------G---------------------------............GT-----AC--CT-G-----TG-T- 8543
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -A--T-------------------A--T------G-A--A--------T--T-----A---C----------------A--A---T-A--------C-----------R------------------------............GT-----AC--CT-G-----TG-T- 8522
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -A--T-------------------A--T------G-A--A--------T--T-----A---C----------------A--A---T-A-----------A---------------------------------............GT-----AC--CT-GG----TG-C- 8520
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -A--T-------------------A--T------G-A--A--------T--T-----A---C----------------A--A---T-A--------C-----Y------------------------------............GK----RAC--YT-G-----T--A- 8515
U.FR.96.12034 ---G-----------------T--A--------------A-----------------A---C-------T-----AAGT--A-----A-----------C--------G--------T--------G------............AT---C-AC-CAT-------T--T- 8036
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------A-----------------------------------------------............----------------T-------- 8497
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------A-----------------------------------------------............----------------T-------- 8497
MAC.US.x.1937 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y----............------RY--A-M---------G-- 7605
MAC.US.x.2065 ---------------------------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------............------------------------- 7603
MAC.US.x.251_1A11 ---------------------------------------------------------A---------------------------------------------------------------------------............------------------------- 8493
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---------------------G-C- 8495
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------............---------------------G-C- 8479
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------------------- 7603
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------------------- 7604
MAC.US.x.85013 ---------------------------------------R---------------------------------------------------------------------------------------------............----------R----------R--- 7537
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------------------- 7574
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------------------- 7597
MAC.US.x.92077 ---------------------------------------------------------------------------------R---------------------------------------------------............----------------T-------- 7604
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------------------- 7602
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------------------- 7571
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............----------------Y-------- 7591
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............----------------Y-------- 7460
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------............------------------------- 7593
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---------------------R--- 7604
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------------------- 7596
MAC.US.x.96072 ---------------------------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------............------------------------- 7608
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------------------- 7606
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---------------------G--- 7604
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............----------R-------------- 7599
MAC.US.x.96123 ---------------------------------------------------------------------------------R---------------------------------------------------............----------------Y-------- 7493
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............----------A-------------- 7589
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------------------- 7472
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------------------- 7466
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------------------------T-------------------------------------A--------------------------------T------------------............---------------------G-T- 7992
MAC.US.x.SMM142_patent -------------------------------------------T----------------------------------C--A--------------------------------T------------------............---------------------G-T- 7989
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............----------R-----Y-------- 7460
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............------------------------- 7603
MNE.US.82.MNE_8 ---------------------------------------A-----------------------------------------A-----------------A-----------------T---------------............----------A------------T- 7971
MNE.US.x.MNE027 ---------------------------------------A-----------------------------------------A-----------------A-----------------T---------------............-----------------------T- 7974
SMM.-.pE660.CG7G ---------------------T-----------------A--------T------------C-G-----T--------C--A---T-A-----------T-----G--------T------------------............-------A--CAT-GGTG--T--T- 8502
SMM.CI.SIVsmCI2 -------G-------------T--A--------------A-----------------A---C-------T-----A-G---A-----------------A-----------------------G-----T---............GA----AAC-C-T-GCA---TG-T- 7650
SMM.LR.SIVsmLIB1 ---------------------T--A---------G-A--A--------T--------------------------A-----A---T-A-----------T-----G--------T------------GAG---............------AA--CAT--CA---T--T- 7559
SMM.SL.92.SL92B ---------------------T--A--T--T--------A-----C-----------A---C-------T-----A-----A---T-A-----------A-----G----------------------T----............-------AC-----TGTC---G-C- 7945
SMM.SL.SIVsmSL92A ---------------------T--A--------------A--------T------------C-------T-----A-----A---T----------C--A-----G--G--------T--C------------............-------ATTC-T-G------G-T- 7594
SMM.US.CFU212 ---------------------T--A-----------A--A-----------------------------------A-----A---T-A-----------------G--G-----------------CGA----............---GCC----A-G-G------G-T- 7764
SMM.US.D215 ---------------------T--A--------------A--------T------------C-------T-----A-----A---T-A-----------T-----G-----------------C--G------............-------AT-CAT-G--------T- 7766
SMM.US.FTq ---G--------------G--T--A-----T-----C--A-----------T-----A---C--C----T-----AA----A---T-A-----------A--C--G-----------------------G---............GTC----ATTCA--CCA----G-C- 7782
SMM.US.G078 ----T----------------T--A--------------A--------T------------C-------T-----A-----A---T-------------A--------------------C------------............-------AT--CT-G--G--T--T- 7790
SMM.US.G932 ---------------------T--A--------------A--------T------------C-------T-----A-----A---T-A-----------A--------G------------------------............-------AT-C-T---T----G-C- 7767
SMM.US.M919 ---------------------T--A--------------A--------T------------C-------T-----------A---T-A--------C--T-----G--G------------------------............--------CTCGT-GGTG--T-GT- 7792
SMM.US.M922 ----T----------------C--A--------------A--------T------------C-G-----T-----------A---T-A-----------T--------G-------------------A----............----------CAT-GCTG--T--T- 7792
SMM.US.M923 ---------------------T-----------------A--------T------------C-------T-----A-----A---T-A-----------T-----G--G--T---------------------............-------AC-C-T-G-----TG-C- 7779
SMM.US.M926 ------------------------A--------------A-----------------A-----------T-----A-----A---T-------------A--C-----G-------------------A----............-------AT-----G-T----G-C- 7788
SMM.US.M934 ------------------------A--------------A-----------------A-----------T-----A-----A---T-------------A-----G--G-------------------A----............-------GT-----GGTG---G-C- 7764
SMM.US.M935 ----T----------------C--A--------------A--------T------------C-------T-----------A---T-A-----------A--------G-----------------G------............-------A--CAT-GGTG--T--T- 7771
SMM.US.M940 ---------------------T--A--------------A--------T------------C-------T-----A-----A---T-------------A--------------------C------------............-------AT-CCT---T---TG-T- 7817
SMM.US.M946 ------------------------A--------------A-----------------A-----------T-----A-----A---T-------------A-----G--G-------------------A----............-------AT-----GGT----G-C- 7792
SMM.US.M947 ---------------------T--------------C--A--------T------------C-------T-----A-G---A---T-A-----------T--------G------------------------............-------A--CAT-G--G--T--T- 7776
SMM.US.M949 ----T-------------G--T--A--------------A--------T------------C-------------A-----A---T-------------A--------------------C------------............-------AC---T-G-T---TG-T- 7751
SMM.US.M950 ------------------------A--------------A-----------------A-----------T-----A-G---A---T-------------A--------G-------------------A----............-----CAGT-----G-TG---G-A- 7779
SMM.US.M951 ---------------------T--A--------------A--------T------------C-------T-----A-----A---T----------------------------------C------------............-------AT---T-G-----TG-T- 7772
SMM.US.M952 ------------------------A--------------A-----------------A-----------T-----A-----A---T-------------A-----G--G-------------------A----............-------AT-----GGT----G-C- 7768
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ---------------------T-----------------A--------T------------C-G-----T-----------A---T-A-----------T-----G--------T------------------............-------A--CAT-GGTG--T--T- 8506
SMM.US.x.F236_H4 ---------------------T-----------------A--------T------------C-G-----T-----------A---T-A-----------T-----G--------T------------------............-------A--CAT-GGTG--T--T- 8462
SMM.US.x.H9 ---------------------T-----------------A--------T------------C-------T-------CRN-A---T-A-----------T-----G--G--------------K---------............-------AC-CAT-G-----T-RC- 7986
SMM.US.x.PBJ14_15 -------------------G-T-----------------A--------T------------C-------T-----------A---T-A-----------T-----G--G------------------------............-------AC-CAT-G-----T--C- 8289
SMM.US.x.PBJA -------------------G-T-----------------A--------T------------C-------T-----------A---T-A-----------T-----G--G---------------------A--............-------AC-CAT-G-----T--C- 8288
SMM.US.x.PBJ_143 ---------------------T-----------------A--------T------------C-------T-------CRN-A---T-A-----------T-----G--G--------------K---------............-------AC-CAT-G-----T-RC- 8001
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------------------G-T-----------------A--------T------------C-------T-----------A---T-A-----------T-----G--G------------------------............-------AC-CAT-G-----T--C- 8481
SMM.US.x.PGM53 ----T----------------T-----------------A--------T------------CG------T-----------A---T-A-----------T-----G--G------------------------............--------CTCAT-GGTG--T--T- 8443
SMM.US.x.SME543 ---------------------T-----------------A--------T------------C-G-----T-----------A---T-A-----------T-----G--------T------------------............-------ACTCAT-GGTG--T--T- 8519
STM.US.89.STM_37_16 ---------------------C-----------------A--------T--------A---C-------T-----A-----A---T----------------------G-----------C------------............-------ATTC-T-GGT---GG-T- 8148
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MAC.US.x.239 GGAACAATGAGACTTGGCAAGAGTGGGAGCGAAAGGTTGACTTCTTGGAAGAAAATATAACAGCCCTCCTAGAGGAGGCACAAATTCAACAAGAGAAGAACATGTATGAATTACAAAAGTTGAATAGCTGGGATGTGTTTGGCAATTGGTTTGACCTTGCTTCTTGGATA 8667
Env W__N__N__E__T__W__Q__E__W__E__R__K__V__D__F__L__E__E__N__I__T__A__L__L__E__E__A__Q__I__Q__Q__E__K__N__M__Y__E__L__Q__K__L__N__S__W__D__V__F__G__N__W__F__D__L__A__S__W__I_
A.CI.88.UC2 --------AT---A-----G--A-----AAA-C-A--CCG--A-C-A--G-C------C-GTCAAAG-T----A--------------------A-----T-----------------A--A--------------C--------C--------TT-AA-C--C-----C 8676
A.DE.x.BEN ----A---AT---A-----G---------AA-C-A--CCG--A-C-A--G-C------C-GTCAAAGTT----A--A--C--------------A-----T-----------------A--A------------A-TC-------C---------T-AA-C--C---G-C 8722
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -------CAT---G-----G--A-----A-A-C-AACCCG-GA-C-A--G-C------C-GTAGATCGT-----C----------C-----------A--T--------GC-------A--A--------------T--------C--------TT-AA-C--C-----T 8666
A.GH.x.GH1 --------AT---A-----G--A-----AAA-C-A--CCG--A-C-A--G-C------C-GTCAAAGTT----AC-------------------A-----T------------------C-A--------------C--------C--------TT-AA-C--C-----C 8142
A.GM.87.D194 --------AT---A-----G--A-----AAA-CGA--CC---A-C-A--G-C------C-GTCAAAGTT----AC-------------------A-----T---------C-------AC-A--------------C--------C--------TT-GA-C--C-----C 8136
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -------CAT---A--------A-----A-AC--AA-CCG----C-A--G-C------C-GT-AGAGTT----AC----------C--G-----A-----T--------GC-G------C-A--------------T------------------T-AA-C--C-----C 8142
A.GM.x.MCN13 --------AT---G--------A-----AG-C--AA-CCG-GA-C----G-C------C-GTCAA-AAT----AC-A-----------G-----------T---------C----------A--------------T-----T--C---------T-AA-C--C-----C 8149
A.GM.x.MCR35 --------AT---G--------A-----AG-C--AA-CCG-GA-C----G-C------C-GTCAA-AAT----AC-A-----------G-----------T---------C----------A--------------T---A-T--C---------T-AA-C--C-----C 8149
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --------AT---G-----G--A-----A-A---A--CCG--A-C----G-C------C-GTCAAAGT-----AC-A-----------G-----A-----T--------GC-------A--A--------------T---AC-------C-----T-CA-C--C---G-C 8133
A.GW.87.CAM2CG --------AT---A-----G--A-----A-A------CCG--A-C----G-C------C-GTCAAAGTT----A---------C----G-----A-----T---------C-------A--A--C-A---------T---AC---C---------T-AA-C--C-----C 8734
A.GW.x.MDS --G-A---AT---G-----G--A-----A-A------CCG--A-C----G-C------C-GTCAAAAGT----A-----------C--G--G--AC-------------GC-------A--A--C---------A-T------------------T-AA-C--C-----C 8199
A.IN.07.NNVA ----A---AT---G--CA----A-----A-A------CCG-CA-C----G-C------C-GTCAAAGTT----AC----------C--G--G--A-----T---------C-------A--A------------A-T--------C---------T-AA-C--C-----C 8714
A.IN.95.CRIK_147 ----A---AT---A---T----A-----A-A---A--CCG--A-C----G-C------C-GTCAAAGTT----AC----------C-----G--A----G---------GC-T-----A--A--------------T--------C---------T-AA-C--C-----C 8477
A.PT.x.ALI --G----CAT---G--------------A-A-C-A--CCGT-A-C-A--G-C------C-GT-AA-AGT----ACG------------G-----A-----T-C-------C-------A--A--------------T---AC---C---C-----T-AA-CG-C---G-C 8706
A.SN.85.ROD --G-----AT---G-----G--A-----AAA-C-A--CCG--A-C----G-C------C-GTAAAAGTT----AC-------------G--------A--T---------C-------A--A------------A-T------------------T-AA-C--C---G-C 8168
B.CI.88.UC1 --G-A--CAT---A------C-------AAAGCGA--CA-T--------T-C---------------GT----A-----T--G--A--------A-G------------------G--A--A--------------T-----T------------T-CA-C--C-----G 8709
B.CI.x.20_56 ---CAG-CAT---A-----GC-A------GAG-----CC---A------T-C----------CAAT-AT----A--------G--A--G--G--A-----T--------GC----G--A------CAT--------T---A-T------------T-CA-C--C-----G 8674
B.CI.x.EHO ----T--CAT---A------C-A------A-GC-A--CCG---------T-C----------AAAT-A-----A--------G--A--------A--------------G-----G--A--A---CAA------A-T--CA-T------------T-CA-C--C-----G 8684
B.GH.86.D205_ALT ----T--CAT---A------C-------AAAGC-A--CC-T--------T-C---------G--T--GT----A-----T--G--A-----G--A--------------------G--AA-A--------------T-----T--------------CA-C--C------ 8698
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 --G----CAT---A-----GC--------AACC----CCG---------T------------AAAT-AT----A-T------G--A--------AG----------CA-G-----G--AC-A--CCAA--------T---A-T------------T-CA-C--C------ 7815
G.CI.92.Abt96 ----T---AT---A--------A-----AAAGC--A-CA----T-----G--C--C--C---CGG--AT----A--A-----------G-----A--A--T--------G-----G--A--A--------------A--------------------AA-C--C---G-T 8095
AB.CM.03.03CM_510_03 --G-----AT---A-----GC-A------GA------CCG-GA-C-A--G-C------C-GTCAAA-TT----AC----G--------------A-----T-----------------AC-A--------------C---A----C--------TT-AA-C--C-----C 7801
H2_01_AB.CI.90.7312A --G----CAT---G------C-A-----AAA-C-AA-CCG-GA-C----G-C------C-GT-AAAGT-----AC----------C--G-----A-----------------------A--A--------------T--------C--------TT-A--C--C---G-C 8713
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --G----CAT---G------C-A-----AAA-C-AA-CCG--A-C-A--G-C------C-GT-AAAGTT----AC----G-----C--G-----A--------------T--------AC-A--------------T---A----C--------TT-GA-Y--C-----C 8692
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --G----CAT---G------C-A------AA-C-AA-CCG--A-C-A--G-C------C-GT-TAAGTT----AC----------C--G-----A--------------C--------A--A--------------T---A----C--------TT-GA-C--C-----C 8690
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --G----CAT---G------C-A-----AACGC-AA-CCG----C-A--G-C------C-GTAAAAGTT----AC----G-----C--G-----A-----------------------AC-A--------------T--------C--------TT-GA-A--C-----C 8685
U.FR.96.12034 --G-T---AT---G--------A------GA------GA---A---------------C---CAG--AT----A-CA--T-----A-----------A-----------------G--A--A----A-------A-C-----T--C--------T--CA-C--A---G-T 8206
MAC.US.x.17EC1 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------------------- 8667
MAC.US.x.17EFR -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------------------- 8667
MAC.US.x.1937 --G----------------------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7775
MAC.US.x.2065 --G----------------------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------R----------- 7773
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------G-----------------------------------------------------------------------A------------------------------------------------ 8663
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------T--------------------------------------G-----------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------ 8665
MAC.US.x.251_BK28 ----------T--------------------------------------G-----------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------ 8649
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7773
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7774
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------R----------- 7707
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7744
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7767
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7774
MAC.US.x.93057 --R----------------------------------------------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7772
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7741
MAC.US.x.95058 --G----------------------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7761
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7630
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7763
MAC.US.x.96016 --R----------------------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7774
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7766
MAC.US.x.96072 --G----------------------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------A----------- 7778
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7776
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------A----------- 7774
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7769
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7663
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7759
MAC.US.x.97009 ---G---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7642
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7636
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------------G-----------------G-C---------G-----------A------------------------------------------------------------------------------------A----------- 8162
MAC.US.x.SMM142_patent -------------------------------G-----------------G-C---------G-----------A------------------------------------------------------------------------------------A----------- 8159
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7630
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7773
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------------------------------G-----------G-----TT----A--------------------A--------------------------------------------------------------------------- 8141
MNE.US.x.MNE027 -------------------------------------------------G-----------G-----T-----A--------------------A--------------------------------------------------------------------------- 8144
SMM.-.pE660.CG7G ---G----AT------------------AA--C-----------C-A--G-C---------TCAAT-AT----A--A-----------G-----A-----T-----------G-----AC-A------------A-C---------------------A----------- 8672
SMM.CI.SIVsmCI2 ----T---AT------------A-----AAT----A-CAGAGATC----G-C------CT---AATCAT-G--------------A--------A-----T--------G--G-----A--A-----------------------C--------TT--A-C------G-C 7820
SMM.LR.SIVsmLIB1 --G-G---AT------------A-----AA-G------------C-T--G-C----------CAA--AT----A--A--------------------A--------------------AC----------------A--------C-----C---T-GA--------G-- 7729
SMM.SL.92.SL92B --------AT---A--------A------AA---------A---C-A--G-C---------TCAAA-GT-G-----A----G-C-A--G--------A-----------------G--A-----------------------A---------------A-C--C---G-- 8115
SMM.SL.SIVsmSL92A ----T---AT------------------AA-G-----G------C-T--G-C----------CTGA-GT----A--A--C--------------A-----T--------------G--A--A--------------C--------------------A--C------G-- 7764
SMM.US.CFU212 ----T--CAT---C---------------A------------ATC-A--G-C---------GCTT--AT----A--A-----------------A--------------G--G-----AC-A--------------A-----------------T--CA-C------G-- 7934
SMM.US.D215 --------AT---A--------------AA--C-------T--TC-A--G-C------T---CAAA-G-----A--A--------------------------------G--G-----AC-A--------------C---------------------A-C--------- 7936
SMM.US.FTq --------AT------------A------AA-C----A-CT-A-C-A--G-C------T---CAG-AAT-G--A--A--------A-T------A-----T--------T--------A--A-----T--------T--------C-----------CA-G--A---G-- 7952
SMM.US.G078 ----T---AT---C--------------A--------C----ATC-A--G-C---------T-AGA-GT-G--A--A-----G--C-----------A--T--------G--G-----A--A---------AG---A--------------------------C------ 7960
SMM.US.G932 ----T--CAT------------------AAA-------A----TC-A--G-C-------T--CTAA-GT----A--A--------C--------A--------------------------A---------A----------T-----------------C--C------ 7937
SMM.US.M919 --------AT----------A-A------A--C-----------C-A--G-C---------TCAAT-AT-G--A--A-----------G-----A-----T-----------G-----A--A---------A--A-T---------------------A----------- 7962
SMM.US.M922 --G-A---AT------------------AA-------CA-----C-A--G-C---------TCAAT-AT-G--A--A-----------G-----A-----T--------G--G-----A--A------------A-C---------------------A----------- 7962
SMM.US.M923 --------AT------------------AAA-C----GA-----C-A--G-C---------TCAAT-AT-G--A--A-----------G-----A-----T--------G--G-----A--A--------------T--------------------AA----------- 7949
SMM.US.M926 --------AT------------------A--------------TC-A--G-C------------TA-G--------A-----------------A-----------------G-----A-----C-----------A--------C------------------------ 7958
SMM.US.M934 --------AT------------------A--------------TC-T--G-C------------TA-G--------A--------------------------------G--G-----AC-A--------------A--------C------------A----------- 7934
SMM.US.M935 ---G----AT------------------AA-GC-----------C-A--G-C---------TCAAT-AT-G--A--A-----------G-----A-----T-----------G-----A--A------------A-C--------------------CA----G------ 7941
SMM.US.M940 ----T---AT---C--------------A--------------TC-A--G-C---------CTTGA-GT-G--A--A--G--GG-C--------A-----T--------G--G-----A--A---------AG-------------------------A----C------ 7987
SMM.US.M946 --------AT------------A-----A--------------TC-T--G-C------------T--G--------A-----------------A--------------G--G-----AC-A--------------A--------C------------------------ 7962
SMM.US.M947 --------AT------------------AA--C-----------C-A--G-C---------TCAAT-GT-G--A--A-----------G-----------T--------G--G-----A--A------------A-C---------------------A----------- 7946
SMM.US.M949 ----T---AT---C-----GC-------A---C----------TC-A--G-C---------C--G--AT-G--A--A--G--G--C--------A-----TC----------G-----AC-A------------------------------------A----C------ 7921
SMM.US.M950 --------AT------------------A---C-----------C-T--G-C------------TA-GT-------A-----------------A--------------G--G-----AC-A--------------A--------C------------A----------- 7949
SMM.US.M951 ----T---AT---C--------A-----A--------------TC-A--G-C---------CTTGT-AT----A-----G--GG-------------A--T--------G--G-----A--A------------------------------------A----C------ 7942
SMM.US.M952 --------AT----------------------C----------TC-T--G-C------------T--G--------A-----------------A--------------G--G-----AC----------------A--------C------------------------ 7938
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ---G----AT------------------AA--C-----------C-A--G-C---------TCAAT-AT----A--A-----------G-----A-----T-----------G-----AC-A------------A-C---------------------A----------- 8676
SMM.US.x.F236_H4 --------AT------------------AA--C-----------C-A--G-C---------TCAAT-AT----A--A-----------G-----A-----T-----------G-----A--A------------A-C---------------------A----------- 8632
SMM.US.x.H9 --------AT--Y---------------AAA-C----GA-----C-A--G-C---------TSAATYAT-G--A--A-----------G-----AM----T-----------G-----A--A-----SK-----N-T--Y---------K--------A---Y------- 8156
SMM.US.x.PBJ14_15 --------AT------------------AAA-C----GA-----C-A--G-C---------TCAATCAT-G--A--A-----------G-----A-----T-C---------G-----A--A------------A-T---------------------A----------- 8459
SMM.US.x.PBJA --------AT------------------AAA-C----GA-----C-A--G-C---------TCAATCAT-G--A--A-----------G-----A-----T-C---------G-----A--A------------A-T---------------------A----------- 8458
SMM.US.x.PBJ_143 --------AT--Y---------------AAA-C----GA-----C-A--G-C---------TSAATYAT-G--A--A-----------G-----AM----T-----------G-----A--A-----SK-----N-T--Y---------K--------A---Y------- 8171
SMM.US.x.PBJ_6P6 --------AT------------------AAA-C----GA-----C-A--G-C---------TCAATCAT-G--A--A-----------G-----A-----T-C---------G-----A--A------------A-T---------------------A----------- 8651
SMM.US.x.PGM53 --------AT------------A-----AA--C--------GA-C-A--G-C---------TCAGGCAT-G--A--A-----------G-----A-----T-----------G-----A--A------------A-T---------------------A----------- 8613
SMM.US.x.SME543 --G-----AT------------------AG--------------C-A--G-C---------TCAAT-AT----A--A-----------G-----A-----T-----------G-----AC-A------------A-C---------------------A----------- 8689
STM.US.89.STM_37_16 --------AT---A-----G--A------A-------------TC-T--G-C----------CAA--GT----A--A--T---G-------G--A-----T--------G--G-----AC-A--------------A---------------------A-C------G-- 8318
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Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start
MAC.US.x.239 AAGTATATACAATATGGAGTTTATATAGTTGTAGGAGTAATACTGTTAAGAATAGTGATCTATATAGTACAAATGCTAGCTAAGTTAAGGCAGGGGTATAGGCCAGTGTTCTCTTCCCCACCCTCTTATTTCCAGCAGACCCATATCCAACAGGACCCGGCACTGCCAAC 8837
Env _K__Y__I__Q__Y__G__V__Y__I__V__V__G__V__I__L__L__R__I__V__I__Y__I__V__Q__M__L__A__K__L__R__Q__G__Y__R__P__V__F__S__S__P__P__S__Y__F__Q__Q__T__H__I__Q__Q__D__P__A__L__P__T
Tat exon 2 __P__I__S__N__R__T__R__H__C__Q__
Rev exon 2 N__P__Y__P__T__G__P__G__T__A__N_
A.CI.88.UC2 --A-----T--------G-----------A------A-----GCT----------CA--A---G----G---T--T--AG--GA--T--AA----C--------T--T-----C-----C---GG----C----A----T---------TACA----G--G--A---GG- 8846
A.DE.x.BEN --------T-----------GC-------A--G---A-----GCT----------CA------G----G---T--T--AG--GA--T--AA----C--------T--T-----------C---GG----C----A----T---------CA------G--G--A----G- 8892
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --------T--G------------G--A-AA-----A-----GCT-----------A--A---G--------T-A---AG--GAC-T--AA----C--------T--T-----------C---GG----A----A----T---------CA-----TG--A--A----GA 8836
A.GH.x.GH1 --------T--------------------A--------G---G-T----------CA--A--------G---T--T--AG--GAC-T--AA----C--------T--T-----------T---GG----C----A----T---------CAC-----G--G--A----G- 8312
A.GM.87.D194 --A-----T--------------------A------A-----GGT----------CC--A--------G---T--T--AG--GAC-T--AA----C--------T--T-----C-----C---GG----C----A----T---------CAC----AG--G--A----G- 8306
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --------T-----------CATG-----A------A--G--GCTC-C--------A--A---G--------------AG--GAC-T--AA----C--------T--T-----------C---GG----A-T--A----T---------CA-----TG--A--A----GA 8312
A.GM.x.MCN13 --------T------------------A-AA-----A--G--G-TC-T--------A--A-----------G---T--AG--GAC-T--AA----C--------T--T-----------C---GG---CC----A----T---------CA-----TG--A--A----G- 8319
A.GM.x.MCR35 --------C------------------A-AA-----A--G--G-TC-T--------A--A-----------G---T--AG--GAC-T--AA----C--------T--T-----------C---GG---CC----A----T---------CA-----TG--A--A----G- 8319
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -G------T---------------G----A------A--G--GCT-----------A--A-----------G---T--AG--GAC-T--AA----C--------T--T-----------C---GG---CA----A----T---------CA------A--A--A----G- 8303
A.GW.87.CAM2CG -GC-----T--------------------A------A-----G-T-----------A--A---G--------------AG--G-C-T--AA----C--------T--T-----C---T-C---GG----A----A----T---------CA---------A--A----G- 8904
A.GW.x.MDS --------T--------------C-----A------A-----G-T-----------A--A---G--------------AG--GAC-T--AA----C--------T--T-----------C---GG----A----A----T---------CA------G--A--A----GA 8369
A.IN.07.NNVA --------T--------------C-----A------A-----GCT------G----A--A---G-------GT-A---TG--GC--T--AA----C--------T--T-----C-----C---GG----A----A----T---------CA------A--A--A----GA 8884
A.IN.95.CRIK_147 --------T--G----------GC-----A------A-----G-T-----------A--A---G-----------T--AG--GAC-T--AA----C--------T--T-----C-----C---GG----A----A----T---------CA------T--A--A----G- 8647
A.PT.x.ALI --------T------------------A-A------A--G--GCTC-T--------A--A---G----G------T--AG--GAC-C---A----C--------T--T-----C-----T---GG---CA----A----T---------CA------A--A--A------ 8876
A.SN.85.ROD --------T-----------GCT----A-A----C-------GCT--------------A---G-----------T--AG--G-C-T--AA----C--------T--T-----------C---GG----A----A----T---------CA------G--G--A----G- 8338
B.CI.88.UC1 GCA--C--CAGG-TA---C-A---G----A-C----T-----G-------------A--A--C--TA-G--G--------A-GAC-T---A----C-----------A-----C-----T---------ACT--A----T--C-----GCA-AC---G--G--A----G- 8879
B.CI.x.20_56 GCA--C--CAGG-TA---C-G---G----A------T-----G-------G-----A--A---G-TA----G--------A-G-C-T---A----C-----------A-----C-----T---------ACT--A----T--C------CA--C---G--G--A----G- 8844
B.CI.x.EHO GCA--C--CAGG-TA---T-A--------AA-----A--G--G-A----------CA--A--C--TA----G--------A-G-C-T---A----C-----------A-----C-----T---------ACT--A----T--C-----GCA------G--G--A----G- 8854
B.GH.86.D205_ALT --A-----C--T-TA---C-A--------A-C---GT--G--G-------------AG-A--C--T--G--G--------A-GAC-T---A----C-----------A-----C-----T---------ACT--A----T--C-----GCA------G--G--A----G- 8868
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 GC------C---ATA---T-A---G--A-A-----GT--G--G-AC----------A--A--C--TT-G--G--------A-GAC-T--AA----C-----------A-----C-----T---------G-T--A----T--C------CA---G--A--G--G----G- 7985
G.CI.92.Abt96 --A--CG-TT-C-TA--CC-----G----G-C----------G-------------C--A---G----------A----GA-GAC-T-----A-----------T--T-YT--------T---------G-T-------T--------GCA------A--A--W------ 8265
AB.CM.03.03CM_510_03 -GA-----T--------------------A-C-------G--G-TC-T--R----CA--A--C-----G------Y--AG--GAC-T---A----C--------T--T-----------CT--GG----G----A----T---------CAC-----A--G--A------ 7971
H2_01_AB.CI.90.7312A --A-----T--G-----------------A------A--G--GCTC-C---G--A-A--A---G-----------A---G--GAC-T--AAGA--C--------T--T-----------C---GG---C-----A----T--G------CA------A--A--A----G- 8883
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --A-----T--G----------TC-----A--G---A--G--A-TC-T------A-A--A---G-------GC--Y--AG--GAC-T--AAG---C--------T--T-----Y-----C---GG---C-----A----T--G------CA--C---G--A--A----G- 8862
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --A-----T--G----------TC-----A------A--G--GCTC-T------A-A--A---G-------G---T---G--GAC-T--AA----T--------T--T-----C-----T---GG----C----A----T--G------CA--C---G--A--A----G- 8860
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --A-----T--G---------CTC-----G-A----A--G--GCTC-T--------A--A---G-------GC-AT---G--GAC-T--AAG---C--------T--T-----C-----C---GG----C----A----T--G------CA--C---G--A--A----GA 8855
U.FR.96.12034 --A---G--T-C-TA---C-G---G----A-C----A-----A-AC-T-----------A---G-------GC--T---G--GTC-T---A-A--T-----------T----------AC---------G-TG-A----T--C--------G-----A--A--A------ 8376
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------------------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------- 8837
MAC.US.x.17EFR ------------------------------------------------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------- 8837
MAC.US.x.1937 --------------------------------------------------------------------R----------------------------------------------------------------------------------------------------- 7945
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7943
MAC.US.x.251_1A11 --------------------------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------T---------------------A------------ 8833
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------------------------------------------------------------- 8835
MAC.US.x.251_BK28 ------------------A-----G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------T----T----C------------------------ 8819
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7943
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7944
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7877
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7914
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7937
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7944
MAC.US.x.93057 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y----------------------- 7942
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7911
MAC.US.x.95058 ---------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------T-------------------- 7931
MAC.US.x.95086 ------------------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7800
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7933
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7944
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7936
MAC.US.x.96072 ----------------------------------------------------------------------------------R--------------------------------------------------------------------------------------- 7948
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7946
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7944
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7939
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7833
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7929
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y-------------------------------------------------------- 7812
MAC.US.x.97074 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R----------- 7806
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------------------A--------A------------------------------------------------------G------A---------------------------------------------T---------C---------T-----T-------- 8332
MAC.US.x.SMM142_patent ------------------A--------A------------------------------------------------------G------A---------------------------------------------T---------C---------T-----T-------- 8329
MAC.US.x.r80025 ------------------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7800
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7943
MNE.US.82.MNE_8 -G------------C-----------------------------------------------------------------------------A-----------------------------T------------T------------G--------A------------ 8311
MNE.US.x.MNE027 -G------------C-----------------------------------------C-----------------------------------A-----------------------------T-------------------------G--------AA----------- 8314
SMM.-.pE660.CG7G -GA--------------T--ACTA------T--------G--GG------------A--A--------G--G---T------G------A-----T-----------------------T---G-----G-T-------T--C------CA---G--A--A--C------ 8842
SMM.CI.SIVsmCI2 --A-----CT-TATA---T-----G----A------A-T---GG----------A-AG----CT--A-----T-AT---G----C-T---A----C-----------T-----C-----C---------G-T-------T---------CA---GA-A--A--G------ 7990
SMM.LR.SIVsmLIB1 --A--C-----------G---ATGG-----T-----------GG------G---A----T---G--A-----------CT--G------A-----A-----------------C-----T---------CAT-------T--G--C-----------A-----A-----T 7899
SMM.SL.92.SL92B -GA--C-----G--------C-T-C----CA-----A--G--T-------------T------G-----------T--AG--G------------T--------T--T-----C-----C--A------CAT-------T---------G-G-----A--A-------G- 8285
SMM.SL.SIVsmSL92A -----C-----G-TG-----G--C------A----TA--G-TT-----------A-A--A---G--A--------T--AG--G-C-T--CA----A--------T--------C-----T---------CA--------T-----C---CA---T--A--A--------- 7934
SMM.US.CFU212 --A--------G------A-A--------A------A-T---T-------------A------G-------G---T------G-------A-A--------------T--------------TAA----CG--------T---------CA------A--A--A------ 8104
SMM.US.D215 -GA--C-----G--------AATC-----GT----T--G---GGAC--------A-A--A---G-------GT--T---GGC-A--T---A-A--------------------C-----T---------CAT-------T---------CA--CT--A--G--A------ 8106
SMM.US.FTq --A---G-CT-T-TC---T-C---G----A-C----------G-A-----G-----A------G--A----G---T---G---------AA----C--------------T--C-----T---A-----CG--------T-T-------CA---GA-A--A--A------ 8122
SMM.US.G078 --A--C-----G--------C---C-----------A-----T-TC-------------T---G----G------T--------------A----C-----------------------T---A-----CAT-------T--C-----G-A--AG--A--A------C-- 8130
SMM.US.G932 -GA--------G-----------------CA-----A----TT-------------A-----C------------T-CAG--GAC--G-TA----A-----------------------T---------CAT----------C-G----CA------A--A--G------ 8107
SMM.US.M919 --A--------G-----T--GCT-------C--------G--GG---------------A---G----G--G---G-------------A--A--T--------------T---C----T---G-------T-------T--CC-----CA---GA-A--A--C--T--- 8132
SMM.US.M922 --A--------G-----T--GCT-------C-----------GG-----A------A--A---G------------------G---------A--T-----------------------T---G-----G-T-------T--C------CA---G--A--A--C------ 8132
SMM.US.M923 -GA--------------T--ACTA------T-----------GGA--------------A---T----G--G---T--A---G------A-----C-----------------------T---G-----G-T-------T--C------GAC--G--A--G---A----- 8119
SMM.US.M926 -GA--------------T--A---G----A------A----------------------A---G----G------T------G------A--A--T-----------A-----------T---A-----A---------T--C------CA---GT-A--A--A------ 8128
SMM.US.M934 --A--------------TA-A---G-----------------A-------------A--A---G-------G---T------G-------A-A--C------------------C----T---A-----A---------T--C------CA---GG-A--A--C------ 8104
SMM.US.M935 -GA--------G--------ACT-------C--------G--GG------------A--A---G-----------T------GA--------A--T-----------------------T---G-----G-T-------T--C-G----CA---G--A--A--C------ 8111
SMM.US.M940 --A--C--------------C-T-C----------TA-----T-------G-----A------G----G------T------G-C-----A-A--T-----------------------T---G-----CAT-------T--C-----G-A--AG--A--A--C---C-- 8157
SMM.US.M946 --A--------------T--A---G-----------------A-------------A--A---G-------G---T------G-------A-A--C------------------C----T---A-----A---------T--C------CA---GG-A--A--------- 8132
SMM.US.M947 -GA--------------T--ACT-------T-----------GGA--------------A---G----G--G---T------G------A-----T-----------------------T---GT----G-T-------T--C-C----GA---G--A--A-----A--- 8116
SMM.US.M949 --A--C-----G--------C---C----------TA-----T--C----G------------G----G------T------G-------A-A--T---------------C-------T---G-----CA--------T--------GT---A---A--A--C-----T 8091
SMM.US.M950 -GA--C-----------T--A---------A-----------A----------------A---G-------G---T------G-------A-A--T------------------C----T---A-----G---------T--CA-----CA---GA-A--A--------- 8119
SMM.US.M951 -GA--C-----G--------C---C-----------A-----T--C-------------T---G----G------T------G-------A-A--T-----------------------T---G-----CAT-------T--C-----G-A--AG--A--A--C------ 8112
SMM.US.M952 --A--------------T--A---G-----------------A----------------A---G-----------T------G-------A-A--T--------------T---C----T---A-----G----A----T--C------CA---GA-A--A--------- 8108
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -GA--------------T--ACTA------T--------G--GG------------A--A---G----G--G---T------G------A-----T-----------------------T---G-----G-T-------T--C------CA---G--A--A--C------ 8846
SMM.US.x.F236_H4 -GA--------------T--ACT-------C-----------GG------------A--A---G----G------T------G------A-----T-----------------------T---G-----G-T-------T--C------CA---G--A--A--C------ 8802
SMM.US.x.H9 --A--------------T--ACTG------C-----------GGA--------------A---G----G--G---T------G------A-----T-----------------------T---G---R-G-TY------T--C----Y-RAC--G--A--A--------- 8326
SMM.US.x.PBJ14_15 --A--------------T--ACTG------C-----------GGA--------------A---G----G--G---T------G------A-----T-----------------------T---G-----G-T------GT--C------GAC--G--A--A--------- 8629
SMM.US.x.PBJA --A--------------T--ACTG------C-----------GGA--------------A---G----G--G---T------G------A-----T-----------------------T---G-----G-T-------T--C------GAC--G--A--A--------- 8628
SMM.US.x.PBJ_143 --A--------------T--ACTG------C-----------GGA--------------A---G----G--G---T------G------A-----T-----------------------T---G---R-G-TY------T--C----Y-RAC--G--A--A--------- 8341
SMM.US.x.PBJ_6P6 --A--------------T--ACTG------C-----------GGA--------------A---G----G--G---T------G------A-----T-----------------------T---G-----G-T-------T--C------GAC--G--A--A--------- 8821
SMM.US.x.PGM53 --A--------G-----T--ACT-------C--------G--GG---------------A---G----G------A------G---------A--T-----------------------T---GT----G-T-------T--C------CA---G--A--A--A------ 8783
SMM.US.x.SME543 -GA--------------T--ACTA------T--------G--GG------------A--A---G----G-------------G------A-----T------------------C----T---G-----G-T-------T--C------CA------A--A--C------ 8859
STM.US.89.STM_37_16 -GA--C--------------A---T-----A-----T--G--A--------G---CA---------A-G---T--T------G-C-T---A-A--T---C----T--------------T-------G-CGT-------T--C------CA---G--A--A--A------ 8488

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2013
215



HIV-2Genomes

H
IV-2/SIV

C
om

plete
G

enom
es

A
lignm

ents
Tat end

MAC.US.x.239 CAGAGAAGGCAAAGAAAGAGACGGTGGAGAAGGCGGTGGCAACAGCTCCTGGCCTTGGCAGATAGAATATATTCATTTCCTGATCCGCCAACTGATACGCCTCTTGACTTGGCTATTCAGCAACTGCAGAACCTTGCTATCGAGAGTATACCAGATCCTCCAACCAATAC 9007
Env __R__E__G__K__E__R__D__G__G__E__G__G__G__N__S__S__W__P__W__Q__I__E__Y__I__H__F__L__I__R__Q__L__I__R__L__L__T__W__L__F__S__N__C__R__T__L__L__S__R__V__Y__Q__I__L__Q__P__I__
Tat exon 2 P__E__K__A__K__K__E__T__V__E__K__A__V__A__T__A__P__G__L__G__R__*_
Rev exon 2 _Q__R__R__Q__R__K__R__R__W__R__R__R__W__Q__Q__L__L__A__L__A__D__R__I__Y__S__F__P__D__P__P__T__D__T__P__L__D__L__A__I__Q__Q__L__Q__N__L__A__I__E__S__I__P__D__P__P__T__N__T
A.CI.88.UC2 --AC----AA-C----G------CC-----C-C-A-----T--GA--T-----------C----A-C--C--A--GC---------A--TG----CT--T---------G------A-----T------GGA---A-----CGCGAAC-C--C--C--G--G--TG--CT 9016
A.DE.x.BEN --AC-----A-C----GA-----TC----GC-A-A----TT--GA--TG----------CA---A-C---G-G--G----------A--T-----CT----------TCG------A--A--T-------GA---A-----C-AGAAC-C--C--C--G--G--TG--CT 9062
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --------AA-C---CGA-----CC---A-CA--AT---AG-------G----------CA----C------A-----------------G-----T-----------CG------A----GT-----AGGA---A-----C--GAGC-T--C--C--------T---CT 9006
A.GH.x.GH1 --AC-----A-C----GA-----ACA----C-A--A---TT--GA--TG-A--------C----A-C-----A-------------A--T-----CT-----------CG------A--AG-T-------GA---A-----C-CGAAC-C--C--C--A--G--TG--CT 8482
A.GM.87.D194 --AC----AA-C----GA-----CC-----C-A-A----TTT-G---TG----------CAC--A-C--C--A--A----------A--T-----CT-----------CG------A--A--G------GGG---A-----C-AGAAC-C--C--C--G--G--TG--CT 8476
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --------AA-C----GA-----T---GA-C-A--T---A-G---A-------------C------------A----------------TG-----C-----------CA-A----A--A--G------GGA---A-----C---C-C----T-------------.... 8478
A.GM.x.MCN13 --------AA-C----GA-----T----A-CAA--T---AG-------G----------C----AG------A-------------A---G-----T---------G-CG-A----A--A--T------G-A---A-----C--GA-C-C--T--C-----G----G-TT 8489
A.GM.x.MCR35 --------AA-C----GA-----T----A-CAA--T---AG------TG-A--------C----AG------A-------------A---G-----T-----------CG-A----A--A--T------G-A---A-----C--GA-C-C--T--C-----G----GCTT 8489
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --------AA-C----GA-----T----AGCAA------AG----A--T----------C-----C------A----------------TG-----T-----------CG------A--A--T------GGA---A-----C--GA-C-C--C---------------CT 8473
A.GW.87.CAM2CG ---C----AA-C----GA-----T-----GCAA------AG----A--------------------------A-----------------G-----C-----------CG-A----A--A--T------G-A---A-----C--GA-C-T-----C---------C--C- 9074
A.GW.x.MDS --------AA-C----GA-----T-----GCAA------AG----A--T-----C----C-----C------A----------------TG-----T-----------CA-A--G-A--A--G------GGA---A-----C--GA-C-T--T--C---------C--CT 8539
A.IN.07.NNVA ---------A-C----GA-----T------CAA------AT----A--T-----C----C-----C------A-------------T--TG-----T-----G-----CA-A----A--A--G-----AGGA---A-----C--GAGC-T--T--C---------C--C- 9054
A.IN.95.CRIK_147 ---------A-T----GA-----T------CAA------TT----A--T--A--C----C-----C------A-------------A--TG--A--T-----G-----CA-A----A--A--G-----AGGA---A-----C--GAGC-T--T--C---------C--C- 8817
A.PT.x.ALI -----G--AA-C----GA-----T------CAA--T---GG----A-TG-----C----C---C-C----T-A-------------A--TG--AGCT----------TCG----G-A-----T------GGA---A-----C--GA-C-C--C------------G--CT 9046
A.SN.85.ROD --AC----AA-C----GA----------AGCAA------AG----A-A------C----C-----C------A-----------------G-----T-----------CA-A----A-----T------GGA---A-----C--GAGC-T--T--C--------TC--CT 8508
B.CI.88.UC1 --AC----AA-C----GAC--A------A-C-AA--G-CTT----A--T-----C--------------CGC---C--T-----T----------GGAA--------T------G-A--A-GG------G-A---A--G-T--AGACC-C---A------------GC-- 9049
B.CI.x.20_56 --AC----AA-C----GAC--A------AG--AA--G-ATT----A--T-----C--------------CGC------T-----T----------GGAA--------T------G-A--A-GG------G-A---A----T---GACC-C---A------------GC-- 9014
B.CI.x.EHO --AC----AA-C----GA--GA------A-CAA--AG---T----A--T-----C--------C-----C--C--C----C---T----------GGGA--------T--------A----GG------------AT----A-AGACC-T---A-C----------G--- 9024
B.GH.86.D205_ALT --AC----AA-C----GA--GA------A-C-A---G-A-T----A--------C--------------C--------T--AC-G-----G----GGAA------A-T--------A--A-GG------------A--G-T--AGACC-T---A--------C-A---CT 9038
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ---C----AA-C----GA--GA--------C-A--AG-A-T----A-----------------CAG---C--C--C--------T----------GGAA------A-T--------A--A--G--------G---A--G-T--AGA-C-T---ACC--------T-G--T 8155
G.CI.92.Abt96 --A-----AA-T----G----AA-----A-CAAA------T----A--T---------------------------------M-------G--AGGGAA-----------------A-------------G----A-----C--GA-CYT-----CT--------GC-GT 8435
AB.CM.03.03CM_510_03 ---C----AA-C----GA--GA------A-C-A---G-A-T----A--T-----C--------------CG-------T---C-G-----G----GGAA------A-T--------A--A-GG------------A--G-T--AGACC-C---A---------------- 8141
H2_01_AB.CI.90.7312A --AC----AA-C----GA--GA------A-C-A---G---T----A--T-----C--------C-----C--C--C-----A--T-----G----GGAA--------T--------A-GA-GG------------A--G-T--AGACC-T---A-C----------GCT- 9053
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --AC----AA-C----GA--GA------AGC-A--AG---T----A--T--------------C-----C--C--C--------T-----G----GGAA--------T--------A-G--GG--------------------AGACC-T---A----------T-GCT- 9032
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --AC----AA-C----GA--GA------AGC-A--AG---T----A--T--------------C-----C--C--C-----AC-------G----GGAA--------T--------A-GAAGG------------A-------AGACC-T---A-C----------GCT- 9030
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --AC----AA-C----GA--GA------A-C-A--AG---T----A-----------------C-----C--C--C-----A--T-----G----GGAA--------T------G-A-GAAGG------------A-------AGACC-T---A----------T-GCT- 9025
U.FR.96.12034 --A--G--AA-T----GA--G--C------CA--------T----A--T---------------AG------A-------------A---------T-----G-------------A-----G------GGA---------C--GA-T-G-----G------G--GT-GT 8546
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 9007
MAC.US.x.17EFR ----------------G----------------------------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 9007
MAC.US.x.1937 ----------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------R---------------------------------------T 8115
MAC.US.x.2065 ----------------G----------------------------M---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 8113
MAC.US.x.251_1A11 ----------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 9003
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------G---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C----------------------- 9005
MAC.US.x.251_BK28 ----------------G---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C----------------------- 8989
MAC.US.x.80035 ----------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8113
MAC.US.x.81035 ----------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8114
MAC.US.x.85013 ----------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8047
MAC.US.x.87082 ----------------G---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y----------------------------- 8084
MAC.US.x.92050 ----------------G---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T----------------------------T 8107
MAC.US.x.92077 ----------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8114
MAC.US.x.93057 ----------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8112
MAC.US.x.93062 ----------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------------------------------------- 8081
MAC.US.x.95058 ----------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8101
MAC.US.x.95086 ----------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7970
MAC.US.x.95112 ----------------R--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8103
MAC.US.x.96016 ----------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8114
MAC.US.x.96020 ----------------R--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8106
MAC.US.x.96072 ----------------G---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T----------------------------- 8118
MAC.US.x.96081 ----------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8116
MAC.US.x.96093 ----------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8114
MAC.US.x.96114 ----------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------R------------------------------------------------------- 8109
MAC.US.x.96123 ----------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------------------------------------- 8003
MAC.US.x.96135 ----------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8099
MAC.US.x.97009 ----------------G-----------------------------------------------------------------R--------------------------------------------------------------------------------------- 7982
MAC.US.x.97074 ----------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7976
MAC.US.x.MM142_IVMXX --A----------A--G------------GCA------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C----------------------T 8502
MAC.US.x.SMM142_patent --A----------A--G------------GCA------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C----------------------T 8499
MAC.US.x.r80025 ----------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7970
MAC.US.x.r90131 ----------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8113
MNE.US.82.MNE_8 --A------A-C----G------------GCA-------------------------------------------------------------A------------------T---------------------------------C----------------------T 8481
MNE.US.x.MNE027 --A------A-C----G-------------CA-------------T--------------------G-------------------------------------------------------------------------------C----------------------T 8484
SMM.-.pE660.CG7G --A------AG-----G----A--------CA-A-------G---A--T--------------------------------A--------G-------------------------------G------GGAT-G-----T---GACC------------------G-G- 9012
SMM.CI.SIVsmCI2 --AC-----A-C----GA------------CAA-------T----A--T-----------A-----------------------------G--A--T--T--------------G-A--A---------GGA---AG---T---GA-C-T-----G-------GG---CT 8160
SMM.LR.SIVsmLIB1 --A------A-T----GA--GA-----C--CAA-------T----A--T-------------------------------------A---G-----------------G-----G-A--A---T------G-T-G-----TC--GA-C-G-----A-----GG-A-C-GT 8069
SMM.SL.92.SL92B --A------A-C----G----A------A-C--A-----AT----A-TG-----------------------------------------G--------GA-A-------------A--A---T-TG-CTCG---AGC---C----CC-------A--------A-C-GT 8455
SMM.SL.SIVsmSL92A --A------A-T---CGA---A------A-CA-------T-C---A--------------A-----------------------------G-------AT--T-------------A--A--G-------G----A----T---GA-C-T-----G-----------C-T 8104
SMM.US.CFU212 ---------A-T----GA--GA-----TATC-A--------T---A--T-----------------------------------------GT-C--T-----------------G-A-----GT----------------T---GA-C-------A----------G-G- 8274
SMM.US.D215 -GA--G---A-T----G----A-----C--CA--------T----A--T-----------------G---C----C--T--AC-------GT--C---------------------A--A--G-------G-T-G------ACAGA-C-G-----C------G---G-GT 8276
SMM.US.FTq --A------A-T----GA-----T------CAA--T----T----A--T-----------------------------------------G-----T-----A-----------G-A-GA------------T-G-----T--ACAGC-------G------G---G-G- 8292
SMM.US.G078 --A--G---AG-----G----A--------CA--------T----A--T-----------------------------------------GT-AG-T-----------------G----A----------G-T-G---------GA-C-------G-----------CGT 8300
SMM.US.G932 --AC-G--AAGG----GA-----------GCAA------------A--T-----------------------------------------G-----T--G--T-------------A-GA--G-----------------T---GA-C-G-----C----------G-GT 8277
SMM.US.M919 --A------AG-----G----A--------CA-A-----------A--T-----------------------------------------G-----T-----A----------------A---------G----AT--C-T----A-------A------------GCGT 8302
SMM.US.M922 --A------AG-----G-----------A-CA-A-------G---A--T-----------------------------------------GT----T----------------------A--G------G----GT--C-----CA----------------G---G--- 8302
SMM.US.M923 --A------AG-----G-----------A-CA-A-----------A--T-----------------------------------------GT-A-------------------------A--GT-----GGAT-G-----T---GAGC-G---A--------G---G--- 8289
SMM.US.M926 --AC-G--AAG-----GA-A----------CA-A-----------A--T-----------------------------------------G-----------------------G----A--G-------G-T-GT--C-T----A-C--------------G---G-GT 8298
SMM.US.M934 --A--G---AG-----GA------------CA-A-----------A--T------------------------------------------T----T-----------------G--------------G--T-GT--C-T----A-------------------GG-GT 8274
SMM.US.M935 --A------AG-----G-------------CA-A-------G---A--T--------------------C--------------------GT----T-------------------------G------G----GT--C-T---CA----------------G---G--- 8281
SMM.US.M940 --A------AGG----G----A--------CAA-------T----A--------------------------A---------C-------------T-----------------G----A----------G-T-G-----T---GA-C-T-----G------G--GG-GT 8327
SMM.US.M946 --A--G---AG-----GA---A--------CA-A-----------A--T-----------------------------------------------T-----------------G----A---------G--T-GT--C-T----A--------------------G-G- 8302
SMM.US.M947 --A------AG-----G------------GCA-A-----------A--T--------------------------------A--------G----------------T------G----A---T------GAT-G-----T---GAGC------------------GCG- 8286
SMM.US.M949 --A--G--AAGG----GA---A--------CA--------T----A--------G--------------------------AC-------G-----T-----------------G----A--------A-G-T-G---------GA-C-G-----G------G---G-GT 8261
SMM.US.M950 ---------AG-----G-------------CA-A-------G---A--T--------------------C-----------A--------G-----T----------------------A---------G--T-GT--C-T----A----------------G---G-GT 8289
SMM.US.M951 -----G--AAG-----GA---A--------CA--------T----A--T-----G-----------G---C-----------C----------AG-T----------------------A--G---------T-G-----T---GA-C-G-----G----------G-GT 8282
SMM.US.M952 --A------AG-----G-------------CAAA-----------A--T-----C-------------------------------A----T----T----------------------A---------G--T-GT--C-T----A--------------------G-GT 8278
SMM.US.SIVsmE660-FL10 --A------AG-----G----A--------CA-A-----------A--T-------------------------------------------------------------------------G------GGAT-G-----T---GACC------------------G--- 9016
SMM.US.x.F236_H4 --A------AG-----G-------------CA-A-------G---A--T-----------------------------------------GT------------------------------G------GGAT-G-----T---GAGC------------------G-G- 8972
SMM.US.x.H9 --A------AG-----G------------RCA-A-----------A--T-------R---------------------------------G-------------------------------GT-----GGAT-G-----T---GANC-G---A--------G---G-G- 8496
SMM.US.x.PBJ14_15 --A------AG-----G------------GCA-A-----------A--T-----------------------------------------GT------------------------------GT------GAT-G-----T---GAAC-G---A-C------G---G-G- 8799
SMM.US.x.PBJA --A------AG-----G------------GCA-A-----------A--T-----------------------------------------GT------------------------------GT------GAT-G-----T---GAAC-G---A-C------G---G-G- 8798
SMM.US.x.PBJ_143 --A------AG-----G------------RCA-A-----------A--T-------R---------------------------------G-------------------------------GT-----GGAT-G-----T---GANC-G---A--------G---G-G- 8511
SMM.US.x.PBJ_6P6 --A------AG-----G------------GCA-A-----------A--T-----------------------------------------GT------------------------------GT------GAT-G-----T---GAAC-G---A-C------G---G-G- 8991
SMM.US.x.PGM53 --A------AG-----G-------------CA-A-----------A--T-----------------------------------------G-----T-----------------G----A---------G----AT--C-T----A--------------------G-GT 8953
SMM.US.x.SME543 --A------AG-----G----A--------CA-A-------G---A--T--------------------------------A----------------------------------------G------GGAT-G-----T---GA-C------------------G-G- 9029
STM.US.89.STM_37_16 --A------A-C----GA--GA--------CA-A-----A-T--A---------------A----------C------------------G--AG-------------------G-A--A-----T---GG-T-GT-----C--GA-C-------C------C----CCT 8658
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Rev end Nef start
MAC.US.x.239 TCCAGAGGCTCTCTGCGACCCTACAGAGGATTCGAGAAGTCCTCAGGACTGAACTGACCTACCTACAATATGGGTGGAGCTATTTCCATGAGGCGGTCCAGGCCGTCTGGAGATCTGCGACAGAGACTCTTGCGGGCGCGTGGGGA...GACTTATGGGAGACTCTTAGG 9174
Env L__Q__R__L__S__A__T__L__Q__R__I__R__E__V__L__R__T__E__L__T__Y__L__Q__Y__G__W__S__Y__F__H__E__A__V__Q__A__V__W__R__S__A__T__E__T__L__A__G__A__W__G__.__D__L__W__E__T__L__R_
Nef _M__G__G__A__I__S__M__R__R__S__R__P__S__G__D__L__R__Q__R__L__L__R__A__R__G__E__.__T__Y__G__R__L__L__G
Rev exon 2 __P__E__A__L__C__D__P__T__E__D__S__R__S__P__Q__D__*_
A.CI.88.UC2 C-----AT............--GACAGCA--CA-G--CTGG--G--ACT-A-GGC-G-------G-----------CGAG-GGA----A--A--TT----A--AA--GCA--GA------G----------------------A-G...-GG-----TA--G-AG-GCA- 9171
A.DE.x.BEN C------T............---ACAGCA--CA-G--CTGG--G--ACT-A-GGC-G--C-A--G-----------CGAG-GGA----A--A--TT----A--AT--GC---GA--A---G-------------------------...TGG--------AG-AGCGC-A 9217
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -------T--TCAGAGAG-A---ACA-CA--CA-G--CTGG--G--ACT-AC-A-AG-------G-----------CGAG-GGA----A--A-T-C------T-C-TGCA--GA--A---G-------------A--------A--...-----G----G-G-AA-GG-A 9173
A.GH.x.GH1 C-----AT............---ACAGCA--CA-G--CTGG--G--ACT-A--GC-G-------G---------G-CGAG-GGA----A--A--AT----A--AT--GCA-AGA--A---G-------------A----A-----G...-GG-----T-CAG-AG-GCAA 8637
A.GM.87.D194 C------T............---ACAGCA--CA-G--CTGG--G--ACT-A-GGC-G-------G-----------CGAG-GGA----A--A---T---GA--AT--GCA--GA------G-------A--------------A-G...-GG-----T--AG-AGCGCAA 8631
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 .............................C-CA----CTGG--G--ACTCA-GGCAG-------G--G--------CGAG-GGA----A--A---T--------C--GC---GGT-A-A-G----------A--A-----G--A-G...AG---G----G-G----GG-A 8616
A.GM.x.MCN13 -------T--TCAGAG-G-A--GACAGCA--CA----CTGG--A--A-----CGCAG-----T-G--G--------CGAG-GGA----A-GA---T--------T--GCA--GG--A---G----------------A-----A--...-----G----G-G-A--GCA- 8656
A.GM.x.MCR35 -------T--TCAGAG-G-A--GACAGCA--CA----CTGG--A--A-----CGCAG-----T-G--G--------CGAG-GGA----A-GA---T--------T--GCA--GG--A---G----------------A-----A--...-----G----G-G-A--GCA- 8656
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -------T---CAGAGAG-A---ACAGCA--CA----CTGG--G---CT-A--GCAG-------G--G--------CGAG-GGA----A--A---T----A---C-TGCA--GA--A-A-G------------A------G--A--...-----G---AG-G-G--GCAA 8640
A.GW.87.CAM2CG ------AT.....................C-CA----CTGG--G---C--A--G-AG---T---G-----------CGAG-GGA----A--A---T---------CTGCA--GG----A-G---------------------CA-G...---G-G----GA-TGT-ACAA 9220
A.GW.x.MDS ------AT.....................C-CA----CCAG--GC-ACT-AG-A-AG---T---------------CGAG-GGA----A--A---T--------T--GC---GGT-A-A-G----------A--A-------CA-G...-G---G----G---AT-GG-A 8685
A.IN.07.NNVA ------AT.....................C-CA----CTGG--G---CT-AG-ACAG---T---G-----------CGAG-GGA----A--A--AT---------C-GC---GA--A--GG-------------A-------CA-G...AG---G----G---GT-GC-A 9200
A.IN.95.CRIK_147 ------AT.....................C-CA----CTGG--G--ACT-A--ACAG---T---G-----------CGAG-GGA----A--A--AT----A---T--GC---GA-----GG-A-----------A----AG-CA--...A----G--T-G---AG-GGAA 8963
A.PT.x.ALI ---G---T--TCAGAGAG-G--GACA-CA--CA-G--CTGG--G--ACT-A--GCAG-------G--G--------CGAG-GGA----A--A---T---G----T-TGCA--GAT-----G----------A-AAA-A-C---A--...-----G----G-G-AG-GCA- 9213
A.SN.85.ROD A-----AT.....................C-CA----CTGG--G--ACT-AG-ACAG---T-T-G-----------CGAG-GGA----A--A--AT---------C-GC---GG--A-A-G---------------------CA-G...-G---G---AG-GTAT-GGAA 8654
B.CI.88.UC1 ----A.................................CCG------CT-TC---TG-A-----C--G------ATC----GG-----A--A--AA----A--A-CAAC---GG------G-------------AA-A-AG-AA--...-C-C-----A-AG----C--A 9183
B.CI.x.20_56 ----A.................................CCA------CT-TCG--TG-A-----C--G------ATC----GGC----A--A--AA----A--A-CAAC---GG-----GG-------------AA----G-AA--...-C-C-------AG----C--A 9148
B.CI.x.EHO ----A.................................CCG------CT-CC--CTG-A-----C-G-------ATC----GG-----A--A--AA----A--A-CAGCC--GG-----GG-------------A-----GC-A-G...AC--CG----GAGTC--C--- 9158
B.GH.86.D205_ALT CAACC-AT---CAA........................CCA------CTCCCGG-TG-G-----C--G------ATC----GG-----A--A---C---GA--G-CAGCA--GG--A--GG---A---------A-T--CG-A-AG...AC----------G----C--- 9181
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ----A.................................CAG-----ACT-CC---TG-A-----C---------ATCG---GG-----A--A--AA----A--A-CGAC---GG-----GG----------A-AAA-A-AG-AA-G...-C-C--------G----C--A 8289
G.CI.92.Abt96 ----A--AA----CAG------C--AGCA---A-----CAT---C--CTA---GCAG-T--TT-CAGC-------TCC---GGC----A--A---TG-ACC--A-CAACT--GG-----CA----------A-AA--A-----A--...-C-------A-A-----GG-A 8602
AB.CM.03.03CM_510_03 ----A.................................CCA------CTCCCGT-TG-A-----C--G------ATCG---GG-----A--A---C---GA--A-CAGC---GG--A---G-------------A-T---G-A-AG...AC---------AG----C--- 8275
H2_01_AB.CI.90.7312A ----A.................................CCA------CTCCTGT-TG-G-----C---------ATCG---GG-----A--A--A-----A--A-CAGC-G-GG--A--GG-------------A--A-AG--A-G...AC----------G----C--- 9187
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ----A.................................CCA------CTCCCG--TG-GC----C---------ATC----GG-----A--A--AA----A----CAGC---GG-----GG----------A--A--A-CA-CA-G...AC-C--------G----C--A 9166
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ----A.................................CCA------CTCCTG--TG-AC----C--G------ATC----GGC----A--A--A-----A----C-GC---GG-----GG-------------A----CA-CA-G...AC-A--------G----C--A 9164
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ----A.................................CCAT-----GTCCCG--CG-AC----C--G------ATC----GGC----A--A--A-----A----CTGC----G-----GG----------A--AA---CA-CA-G...AC-A--------G----C--- 9159
U.FR.96.12034 -------C.....................--CA-----CGT--GCACCT----A-AG-T------------------CAG------A-A--A--AT----A--GT--G---A-G-----CG----------AGCC--A--G--A--...--AC-------------GG-- 8692
MAC.US.x.17EC1 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------- 9174
MAC.US.x.17EFR ------------------------------------------------------------------------------------------------------T-------------------------------------------...--------------------- 9174
MAC.US.x.1937 -------------Y------------------------------------------------------------------------T-----------------------------------------------------------...--------------------- 8282
MAC.US.x.2065 ---------------------------------R----------------------R-----------------------------YW-------------------------------------------------------R--...---W----------------- 8280
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------GA----------------------------------------------------A-----------------------T--A----------------------------------------...--------A---G-------- 9170
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------G----------A-----------------------------------------------------------G-----------A-T--G----------------------------------------...--------------------- 9172
MAC.US.x.251_BK28 ------------------------GA---G----------------------------------------------------------------------A----G------------------A------------------A--...--------------------- 9156
MAC.US.x.80035 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------- 8280
MAC.US.x.81035 ---------------------------------R----------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------- 8281
MAC.US.x.85013 --------------------------------------------------------------------------------------------------------K----------------------------R------------...--------------------- 8214
MAC.US.x.87082 --------------------------------------------------------G-----------------------------------------------------------------------------------------...--------------------- 8251
MAC.US.x.92050 --------------------------------------------------------G-----------------------------------------------------------------------------------------...--------------------- 8274
MAC.US.x.92077 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------- 8281
MAC.US.x.93057 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------R-------- 8279
MAC.US.x.93062 ----------------------------------------------------------------------------C-----------G---------------------------------------------------------...-----G--------------- 8248
MAC.US.x.95058 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------- 8268
MAC.US.x.95086 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------- 8137
MAC.US.x.95112 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------- 8270
MAC.US.x.96016 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------- 8281
MAC.US.x.96020 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------- 8273
MAC.US.x.96072 -------------Y-----------R----------------------T-------------------------------------T-----------------T-----------------------------------------...--------------------- 8285
MAC.US.x.96081 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------- 8283
MAC.US.x.96093 ----------------------------------------------------------------------------------------C----------------K----------------------------------------...-----G--------------- 8281
MAC.US.x.96114 ----------------------------------------------------------------------------------------K---------------------------------------------------------...-----R--------------- 8276
MAC.US.x.96123 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------- 8170
MAC.US.x.96135 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------- 8266
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R--...--------------------- 8149
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------Y-------R----------------------------------------------------------...--------------------- 8143
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------------------------G---A------------------CT---------------------------------------A--A--------A----C-CA-------------------------------------...--A---------G-----CAA 8669
MAC.US.x.SMM142_patent --------------------TACGGAGAAT-CG--------------CT---------------------------------------A--A--------A----.-CA-------------------------------------..GA-A---------G-----CAA 8666
MAC.US.x.r80025 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------- 8137
MAC.US.x.r90131 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------- 8280
MNE.US.82.MNE_8 -------AT----CA-------------A--C-----------------------A--------------------------C-----A-----------A-T--C----------------------------------------...-----------------GG-A 8648
MNE.US.x.MNE027 -------AT----CA-------------AG-C-----------------------A--------------------------C-----A--A--------A-T--C----------------------------------------...-----------------GG-A 8651
SMM.-.pE660.CG7G -------C-----AA----GT-G--A--AG-C--T------A----A-T--G-A-AG--------------------C-T--------A--A--A--G-----GTGG----A--T----CG------------AA--------A--...---A-------------GG-A 9179
SMM.CI.SIVsmCI2 ----ACTA.........GT-TCT--AGCAGCCA-GA-CAGGA-----C--AGGA-CG----T--T------------CAA--------A--A---TG-----AA-C-GCAC-GG-C---CG------------AA-----G--A--...-----------------GG-A 8318
SMM.LR.SIVsmLIB1 -------A-----A-AAG-AA----ACCAG-CA-------AA-T--A-GA---T-C-----T--T----------------GG---G-A--T---C----A--G-CA-----GG------G-------------A--------A--...---------C-------GG-A 8236
SMM.SL.92.SL92B G------A-----A-A--T-AGT---CC----A----GC-TG----A-GA---GCAGG---TA-C-GT----------AT--C---ATC--A--CTG-----AA-CA------------CA---AG--A---TC------------...CT-A-------------GG-A 8622
SMM.SL.SIVsmSL92A A------A----TAAGCCTGA--AGC-----C--T--TA----G--A-GA-C-G-AG-T---A-CAG----------CAA--C---ATC--AAGCC-G--A-AA-C-GCA-TCG------G-C-A-------TCA--A--G--A--...ACAA-----C-------GG-A 8271
SMM.US.CFU212 -------A-----CAGTGTG--G--AGCA--AA-G--GAC-A----A-----G--C-----TA-TGG---------CCTT-GG---A-A--A---C-G-----A-CAG-A--GG-----GG-C-----------A--------A--...-----------------GG-A 8441
SMM.US.D215 --------A----A-AAGTT--C----CAG-C-----GA--A----------GACA------T-G--------------T-GG-----A--A---A----A--GT---TC-A--T---A-G------------AA--------A--...-----------------GG-A 8443
SMM.US.FTq ---G-G--A----CAGAG-GT-G-----AG-C---------A----ACT---------------C----------------GG-----A--A--A-CA--A--G-CA-TT-A-G------G------------AA--------A--...---C---------T---AC-A 8459
SMM.US.G078 -------A-----A-A---AGC------A--C-----GT--A-----CT-AG-G-A--------G--G-------------GG---A-A--A--A-----A--G-CG----A--------G------------AA--------A--...---A-------------GG-A 8467
SMM.US.G932 ------------ACAAAG-G--G-----A--C-----GA--A----A--------AG-----T-G------------C---GG---A-A--A--A-----A--A-CA---C-G-------G-------------------G--A--...-----------A-----GGAA 8444
SMM.US.M919 ------------TCA----AT-------AG-C-A-------A----A-----GA-CT-------G-----------CCT--GGC----A--A--A-----A--A-CG-CAC-GG------G----------A-AA--A-----A--...-----------------GG-A 8469
SMM.US.M922 -------A-----CTT--TAGC------AG---A-------G----------GA-AT-------G-----------CC---GG-----A--A-----------A-C-------G------G------------AA-----------...-----------------GG-A 8469
SMM.US.M923 -------C-----AAG---G--G-----AG-C--T------A----AGT---GA-A-----------G---------C----C-----A--A--A-CG--A--ATGG----A--T----CG------------AA--------A--...-----------------GG-A 8456
SMM.US.M926 -------A----TCA----AT-------AG-C-A-------A----------GA-AG----T--G--G--------CC---GG-----A--A--------A--A-CAACA--GG------G------------AA--------A--...------C----------GG-A 8465
SMM.US.M934 -------A----TC-----G--------AG-C-A-------A--------AGCA-AG-------G-----------CCAG-GGC----A--A----C---C--A-CG-AC--GG------G------------AA--------A--...-----------------GG-A 8441
SMM.US.M935 -------A----TCT---TAG-------AG---A-------G-----------A-AT-------G-----------CC---GG-----A--A--A--A--A--A-CA-----GG------G----------A-AA-----------...-----------A-----GG-A 8448
SMM.US.M940 -------A-----A-A---AG-G----CA--CA----TC--A-----CT----G-A--------G--G-------------GG---A-A--A--A-----A----CA------------GG-------------------G---AC...T------------G----C-T 8494
SMM.US.M946 -------A----TC---G-A--T-----AG-C-A-------A--------AGGA-AG-----T-G-----------CCAG-GGC----A--A--------A--A-CA--C--GG------G------------AA--------A--...------C----------GG-A 8469
SMM.US.M947 -------C----TAAA---A--------AG-C--T------A----A-T----A-A--------G--G---------C-T--C-----A--A--A-CG-----GTGG----A--T----CG------------AA-----------...-----------------GG-A 8453
SMM.US.M949 -------A-----A-A-G-AG------TAC-----------A-----CT----G----------G--G-------------GG---A-A--A--A-----A--A-CA-------------G------------AA-----G---AC...T------------G------A 8428
SMM.US.M950 -------A----TC----TA--------AG-C-A-------A----------GA-AG-------G-----------CC-G-GG-----A--A--A-----A--A-CG-AC--GG------G----------A-AA--------A--...-------------T---GG-A 8456
SMM.US.M951 -------A-----A-A---AG-------A--C---------A----ACT----G-A--------G--G-------------GG---A-A--A--A-----A----CG------------GG-------------------G---AC...T--C-------A-A----C-A 8449
SMM.US.M952 -------A----T---AG-A--------AG-C-A-------A----------GA-AG-------G-----------CC-G-GGC----A--A--------A----CA--C--GG------G----------A-AA--------A--...-----------------GG-A 8445
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -------C-----AA----GTCG--A--AG-C--T------A----A-T--G-A-AG--------------------C-T--------A--A--A--G-----GTGG----A--T----CG------------AA--------A--...---A-------------GG-A 9183
SMM.US.x.F236_H4 -------C-----AA----GT-G--A--AG-C--T------A----A-T----A-AG--------------------C----------A--A--A--A--A--GTGG----A-CT----CG------------AA-----------...---A-------------GG-A 9139
SMM.US.x.H9 -------C-----AAG---G--G-----AGCC--T------A----AGT---GA-A-----------G---------C-T--CC----A--A--A-CG--RRG-TGG----A--T--YRCG------------AA--------A--...-----------------GG-A 8663
SMM.US.x.PBJ14_15 -------C-----AAG---G--G-----AGCC--T------A----AGT-C-GA-AG----------G---------C-T--CC----A--A--A-CG-----GTGG----A-CT--TACG------------AA--------A--...C----------------GG-A 8966
SMM.US.x.PBJA -------C-----AAG---G--G-----AGCC--T------A----AGT-C-GA-AG----------G---------C-T--CC----A--A--A-CG-----GTGG----A--T--TACG------------AA--------A--...-----------------GG-A 8965
SMM.US.x.PBJ_143 -------C-----AAG---G--G-----AGCC--T------A----AGT---GA-AG----------G---------C-T--CC----A--A--A-CG--RRG-TGG----A--T--YRCG------------AA--------A--...-----------------GG-A 8678
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------C-----AAG---G--G-----AGCC--T------A----AGT-C-GA-AG----------G---------C-T--CC----A--A--A-CG-----GTGG----A--T--TACG------------AA--------A--...-----------------GG-A 9158
SMM.US.x.PGM53 --------.........CT-T-------A--C---------G----------GA-AT-------G-----------CC---GG-----A--A--A--------A-CG-----GG--CG-GG---A--------AA--------A--...----C------A-----GG-A 9111
SMM.US.x.SME543 -------A-----AAG---G--G--A--AG----T------A----A-T----A-A--------------------------------A--A--A-CA-----GTGG----A--T----CG-------------A--------A--...---A-------------GG-A 9196
STM.US.89.STM_37_16 ----A---A----CAG--TA--G-----A---A--------G----ACTA-G-GCAG----TT----G--------C-T--GGA----A--A--A-CG--A--A-CA------G-----GG-------------A-----G--A--...-----------A------G-A 8825
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MAC.US.x.239 AGAGGTGGAAGATGGATACTCGCAATCCCCAGGAGGATTAGACAAGGGCTTGAGCTCACTCTCTTGTGA..GGGA......CAGAAATACAATCAGGGACAGTATATGAATACTCCATGGAGAAACCCAGCTGAAGAGAGAGAAAAATTAGCATACAGAAAACAAAATAT 9336
Env _R__G__G__R__W__I__L__A__I__P__R__R__I__R__Q__G__L__E__L__T__L__L__*_
Nef __E__V__E__D__G__Y__S__Q__S__P__G__G__L__D__K__G__L__S__S__L__S__C__E##__G__.__.__Q__K__Y__N__Q__G__Q__Y__M__N__T__P__W__R__N__P__A__E__E__R__E__K__L__A__Y__R__K__Q__N__M
A.CI.88.UC2 C-CATC--G--GG-A--C------G----A--------C--G--G--AGCA--AA--G-C---C-----..----......---C-G--TCGG------G-T--C-----C--C----------C------AATG--AG--C-G---GAGT------AGC-G-------- 9333
A.DE.x.BEN C-CATC--G--GG-A---------G-T--A--A--A--C--G--G--AGCA--A---G-C---C-----..----......---C-G--TC-G------G----C-----C-GC-----------------AAC---A---C-G---GATTTG--T--GC-G-------- 9379
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG C-GATC--C--GG-A-----T---G-T--A--A-----C--G--G---GCA--A--TG-C---C-----..---G......---CGG--TC-A------G-C-T------C--C----------CT-----A-C--GA--G--GGG-AC-TTG----AGC---------- 9335
A.GH.x.GH1 C-C-TC--G--GG-A---------G----A--A-----C--G------GCA--AA--G-C---C-----..----......---C-G--TCGG------G-T-TC-----C--C----------C---G--AAT---AG--C-G---AAGTT-----AGC-G-------- 8799
A.GM.87.D194 C-CATC--G--GG-A--C------G----A--A-----C--G--G--AGCA--AA--G-C---C-----..----......---C-G--TC-G------G---TC-----C--C----------C------A-C-ATAG-GC-G---AATT----T-AGC-G-------- 8793
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 C--ATC-----GG-----------G-T--AC-A-----C--G--G--AGCA--AA-TG-C---C-----..----......----G---TC-G--A---G-C-T---------C----------C------AAC---A-AG------GA-T-G-----GC---------- 8778
A.GM.x.MCN13 C-GATC--G--GG-A-----T---G----A--A--A--C--G--G--AGCA---A--G-C---C-A---..----......---CGG--TC-G------G-C-T---------C----------C------AA----AG-G--G---GA-TTG----AGC---------G 8818
A.GM.x.MCR35 C-GATC--G--GG-A-----T---G----A--A--A--C--G--G--AGCA---A--G-C---C-A---..A---......---CGG--TC-G------G-C-T---------C----A-----C------AA----AG-G--G---GA-TTG----AGC---------G 8818
A.GW.86.FG_clone_NIHZ C--ATC--G--GG-------T---G----AC-A-----C--G--G--AGCA--A---G-C---C-----..----......---CG---TC-G------G-T-T-G-A-----C----------C------A-C---A--G--G---GA-TTG----A-C-G-------- 8802
A.GW.87.CAM2CG C-CAT------GG-A--C--T--GG----A--A-----C-----G--AGCA--A---G-----C-----..----......---CG---TC-G-----GG-C-T---------C---------GC------A-C----G-GA-G---AAT--------GC-G-------- 9382
A.GW.x.MDS C--AT---G--GG-A--------GG----A--A-----C---------GCA---A--G-C---C-----..----......---C-G--TC-A--A--GG-C-TC-------------------C------AAC---AG-G--G---GATT----T---C---------- 8847
A.IN.07.NNVA C-CAT---G--GG-A--------GG-T--A--A--A--C--G--G---GCA------G-C---C-----..----......-G-C-GA-TC-C------G----CGC-G-CCGC--------G--T--CATCA-C-GAGAGACCG--CG-TTGGTAT-GGG-GC-G-ACA 9362
A.IN.95.CRIK_147 ---AT---G--GG-A--------------A--A-----C---------GCA---G--G-C---C-----..----......---C----TC-A--A--GG-C-TC-------------------C------AAC---A-A--GG---GACTT------GC---------- 9125
A.PT.x.ALI T-G-TC--G--GA-----------G----A--------C--G--G---GCA--AA-TG-C---C-----..A---......---CGG--TC-G------G-T-T---------C----------C------AAC---A-----G---GA-TTG----AGC----G----- 9375
A.SN.85.ROD C--ATC--G--GG-A--------GG-T--A--A-----C-----G--AGCA--AA--G-C---C-----..----......-G-C-G--TC-G------G-C-T-----------------AGG-------A-C---A--G--G---AATTTG-----GC---------- 8816
B.CI.88.UC1 --GACA-CGGA-GCA--CA----G--------------C--------A-----A---G-C---------..----......-GC....................................-ATGC----AGA-C---AG-G-G-............G-GC-----G---C 9297
B.CI.x.20_56 ---ACG-CGG-GGCA--CA----GG----------A--C--------A-----A---G-C-----A---..----......-GC....................................-TGCC--A--GAC--A--G-G-G-............G-GC-----G---A 9262
B.CI.x.EHO ----CG-C-G--GA---CA-T-----A-----------C---------GC---A---G-C---------..T---......--A....................................-AG-CTTTG-GA-C---AG-G-G-............G--------G--TC 9272
B.GH.86.D205_ALT ----CG-CG---GCA--CA----G-----------A--C--------A-----A-----C---------..----......--A....................................-ATGC--GG-GG-C---AG-G-G-............G-GC-----G--GC 9295
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ---ACA-CG--GGCA--CG----G--------------C--------A--C--A---G-C---------..----......-GC....................................--TGCT----GA-C-C-AG-G-G-............G-GC----GGG--- 8403
G.CI.92.Abt96 --G-T-------G-------------A--G--A--A--C--G---------------------------..A--G......--AC------CG-----T--A-T---------C-----------------AAC---A----C---G-----------GY-G-------A 8764
AB.CM.03.03CM_510_03 G-G-CG-CG---GC---C-----G--------A--A--C--------A-----A---G-C---------..----.............................................-ATGC--TG-GG-C---AG-G-G-............G-GC--------GC 8386
H2_01_AB.CI.90.7312A --GACG-CG--GG-A--CA-----G-------A--A--C-----G--------A---G-C---C-----..----......--A....................................-CCGC-----GA-C---AG-G-G-............G-GC-----G-C-- 9301
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --GACG-CG--GG-A--CA-------------A--A--C--------A-----A-----C---C-----..----......--A....................................-ACGC-----GG-C---AG-G-G-............G-GC-----G-C-- 9280
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ---ACG-CG--GG-A--CA----G--------A-----C--------A-----A---G-C---C-----..----......--A....................................-AC-C-----GG-C---AG-G-G-............G-GC-----G-C-- 9278
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --G-CG-CG--GG-A--CA-------------A--R--C--------A-----A---R-C---C-----..----......--A....................................-ACGC-----GG-C---AG-G-G-............G-GC-----G-C-- 9273
U.FR.96.12034 C-G-T----------C-T-GA--T--A--A--------C--G-----AT--------G-G--T------..A-CTCAGGGC--AGGC--T-G-G-A---G---TC--------A--T-------C------AAC--G--A---T------CA---T-AGC-------C-- 8860
MAC.US.x.17EC1 ---------------------------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------------------------------------------- 9336
MAC.US.x.17EFR ---------------------------------------------------------------------..----......--A------------------------------------------------A------------------------------------- 9336
MAC.US.x.1937 --------G------------------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------------------------------------------- 8444
MAC.US.x.2065 ---------R-----------------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------------------------------------------- 8442
MAC.US.x.251_1A11 -----------------C-----------T-----A---------------------------------..----......----------------A------C----------------------------------------------------------------- 9332
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------T---------------------------------------..----......-----------------G----------------------------------------------------------------------- 9334
MAC.US.x.251_BK28 -----------------C-----------T-----------G-----------------G---------..----......-----------------G--------------------------------------A-A------------------------------ 9318
MAC.US.x.80035 ---------------------------------------------------------------------..----......----------------R------------------------------------------------------------------------ 8442
MAC.US.x.81035 ---------------------------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------------------------------------------- 8443
MAC.US.x.85013 ---------------------------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------T------------------------------------ 8376
MAC.US.x.87082 ---------------------------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------------------------------------------- 8413
MAC.US.x.92050 -----------------------------------A---------------------------------..----......----------------------------------------------------------------------------------------- 8436
MAC.US.x.92077 ---------------------------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------------------------------------------- 8443
MAC.US.x.93057 -----------------------------------------R--------Y------------------..----......----------------A-----------------------------------T------------------------------------ 8441
MAC.US.x.93062 ---------------------------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------T------------------------------------ 8410
MAC.US.x.95058 ---------------------------------------------------------------------..----......------------------------------------------R---------------------------------------------- 8430
MAC.US.x.95086 ---------------------------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------------------------------------------- 8299
MAC.US.x.95112 ---------------------------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------------------------------------------- 8432
MAC.US.x.96016 ---------------------------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------------------------------------------- 8443
MAC.US.x.96020 ---------------------------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------------------------------------------- 8435
MAC.US.x.96072 ---------------------------------------------------------------------..----......------------------G-----------------------------------RR--------------------------------- 8447
MAC.US.x.96081 -----------------------------------R---------------------------------..----......----------------------------------------------------------------------------------------- 8445
MAC.US.x.96093 -----------------------------------------R-----------------W---------..----......----------------------------------------------------------------------------------------- 8443
MAC.US.x.96114 ---------------------------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------------------------------------------- 8438
MAC.US.x.96123 ---------------------------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------------------------------------------- 8332
MAC.US.x.96135 ---------------------------------------------------------------------..----......------------------------------------------------------------R---------------------------- 8428
MAC.US.x.97009 ---------------------------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------------------------------------------- 8311
MAC.US.x.97074 ---------------------------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------------------------------------------- 8305
MAC.US.x.MM142_IVMXX --G--------------C-----------T---------------------------------------..---C......--A---------------G-A--C-----------------------------------GA--------C------------------- 8831
MAC.US.x.SMM142_patent --G--------------C-----------T---------------------------------------..---C......--A---------------G-A--C-----------------------------------GA--------C------------------- 8828
MAC.US.x.r80025 ---------------------------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------------------------------------------- 8299
MAC.US.x.r90131 ---------------------------------------------------------------------..----......----------------------------------------------------------------------------------------- 8442
MNE.US.82.MNE_8 ----T------------------------T--------C-----------C-----T------------..----......----------------------T-----------------A-----------G------G----------------------------- 8810
MNE.US.x.MNE027 --G-T------------------------T--------C-------A---------T------------..----......----------------------T-----------------A-----------G------G----------------------------- 8813
SMM.-.pE660.CG7G --G-T-------G----------------G---C-C--C--G------T--------G-----------..-CCT......--------T-G-G-------A-----------C--C-----G--------AAC---A-------------GT--T---C-------C-- 9341
SMM.CI.SIVsmCI2 --GAT-------G--T----T---GC---G-----A-----G--G--A--G------G--T--------..A--G......--A-CT--TTCAG----G--A-T------------T----A--------T-A----A----G----C-CAAG--TG-G-G----TGC-- 8480
SMM.LR.SIVsmLIB1 --GAT-------G--T--TGG--------T---C-C--C--G-----------A--T--CT-G------..-CC-......--A-G-------------G-C-TCG----------T---------------AGG--A-A----......AA---T--GC---------- 8392
SMM.SL.92.SL92B C-G-T-------G----CGCA--------A--------C-----G--C-----A----TG--TAAC-AG..--ATGGA...T-T---------GTA--GG-A-T------C--C--------------T---AC---A---C----GCA-CAG--T--GC-G--GTG--- 8787
SMM.SL.SIVsmSL92A CACAT-------G----CGCA--G-----A--------C--G--G--AT-G--A--T--A---AAT---..-.........----------GC-CA--GG-A--C--------C------------------AG---A------..............--GGG-G----- 8416
SMM.US.CFU212 --G-T-------G-------TAAC-----G-----A--C--G---------------------------..-CCT......----TG--T---G-A--C-----C--------C--C-----------T--AAG---A----CC-----------T--G----------- 8603
SMM.US.D215 --G-T-------G----CGCA--------G--------C--G------T----A------A-G------..-.........--AGTT----G-G-----G-T-----------C--T-------C---T--AAG---------G---CGCATG--T-AGC----GC-A-- 8602
SMM.US.FTq C-G-T----G-------G--T--------G---C-C--C--G--G--C--------------G------..----......G---GT----G------T----T---------C--C---------------AG---------------G-----T--GC---------- 8621
SMM.US.G078 --G-T-------G--T-------------G---C-C--C--G--G---T--------------------..A-CT......--------T-G-G-------A-----------C--C-----G--------AAC---A----C--------GT--T---C-------C-- 8629
SMM.US.G932 G-G-TC--G---GA---------G-----G---C-C--C--G--G--A--G-----T------------..A---......--AGCT--T-G-G-------A-TC-----C--C--T--------------A-G---------G---GAGCTG--T--GC-------C-- 8606
SMM.US.M919 --G-T----------G-------------G-----A-----G--------G--A--TT-A---C-T---..A---......---GG-------G-A--T--A-TC-----C--C--------G--T------AG---A--GA--------AA---T---C-------C-- 8631
SMM.US.M922 --G-TC-----G--------T--------A--A--------G--G---T-G--A--T--A---C-C---..----......--A--G----G-G-------A-TC-----C--C-----------T------AG------------GC-GAAG--T---C-------C-- 8631
SMM.US.M923 --G-T------GG-A--------------G--AC-C--C--G---------------------------..-CCT......--------TTG-G---AT--A-T---------C--T--------------AAC---A----C--------AT--T---C-------C-- 8618
SMM.US.M926 C-G-T-------G----------------G-----A-----G--G--A--G--A--T--CT--------..A---......---G------G-G-------A-TC-----C--C-----------T------AG---A--G-----GC--AA---------------C-- 8627
SMM.US.M934 --GAT-------G----------------G-----------G--G--A--G--A--T--A---C-----..----......---G------G-G-------A-TC-----C--C-----------T------AG---A--G--G--GA--AA---T-----------C-- 8603
SMM.US.M935 C-G-TC---------G----T--------G--A--------G--G-----G--A--T--A---C-C---..A--G......------------G-------A-TC-----C--C-----------T------AG----GA------GC--AAG--T---C-------C-- 8610
SMM.US.M940 ----TC-----GG-C--TGGG--------A---C-C--C--G--G--A-----------G--TC-----..-CCCGAGCCA--AGCT--TTG-G-AA-C----T------C--C--T-----G--------AAC---A----CT------CA---T---C-----TGC-- 8662
SMM.US.M946 --G-T-------G----------------G-----A-----G--G--A--G--A--T--A---------..----......---G------G-G-------A-TC-----C--C-----------T------AG------G-----GA--AA---T-----------C-- 8631
SMM.US.M947 C-G-T------GG-AG-G--------T--G---C-A--C--G--------C---------T--------..-CCT......--A-G---TTG-G-A--C--A-T---------C--T-----G------A-AAT--GA----C--------AT--T---C-------C-- 8615
SMM.US.M949 --G-TC--G--GG-C--TGGG--------A--AC-C--C-----G--T-----------GT-TC-----..-CCCGAGTCA--AGCT--TTG-G-A--T----T------C--C--T-----G--------AAC---A----CT-----GCA---T---C-G---TGC-- 8596
SMM.US.M950 --G-T------------------------G-----------G--G--A--G--A--T--A---------..----......----------G-G-------A-TC-----C--C------------------AG---A--G------C--AA---T-----------C-- 8618
SMM.US.M951 ---CTC-----GG-C--TGGG--------A---C-C--C--G--G--A-----------G--AC-----..-CCCAAACCA--AGCT--TTG-G-AA-T----T------C--C--T-----G--------AAT---AG---CT--GC--CA---T---C----GTGC-- 8617
SMM.US.M952 --G-T----G-------------G-----G-----------G--G--A--G--A--T--A---------..----......---G------G-G-------A-TC-----C--------------T------AG---A-AG-----GC-GAA---T-----C--G--C-- 8607
SMM.US.SIVsmE660-FL10 --G-T-------G----------------T---C-CG-C--G---------------------------..-CCT......--------T-G-G-------A-----------C--C-----G--------AAC---A-------------GT--T---C-------C-- 9345
SMM.US.x.F236_H4 --G-T-------G----------------T---C-C--C--G---------------------------..-CCT......--------T-G-G-------A-----------C--C-----G--------AAC---A----C--------GT--T---C-------C-- 9301
SMM.US.x.H9 --G-T------GG-A--------------MR-AC-C--C--G---------------------------..-CCT......--------TTG-G----T--A-TC--------C--T-----G--------AAC---AG---C--------GT--T---C-------C-- 8825
SMM.US.x.PBJ14_15 --G-T------GG-A--------------A--AC-C--C--G---------------------------..-CCT......--------TTG-G----T--A-T---------C--T-----G--------AAC---A----C--------AT--T---C-------C-- 9128
SMM.US.x.PBJA --G-T------GG-A--------------A--AC-C--C--G---------------------------..-CCT......--------TTG-G----T--A-T---------C--T-----G--------AAC---A----C--------AT--T---C-------C-- 9127
SMM.US.x.PBJ_143 --G-T------GG-A--------------MR-AC-C--C--G---------------------------..-CCT......--------TTG-G----T--A-TC--------C--T-----G--------AAC---A----C--------AT--T---C-------C-- 8840
SMM.US.x.PBJ_6P6 --G-T------GG-A--------------A--AC-C--C--G---------------------------..-CCT......--------TTG-G----T--A-T---------C--T-----G--------AAC---A----C--------AT--T---C-------C-- 9320
SMM.US.x.PGM53 --G-T----------G-------------G-----A-----G--G--A--G--A--TG-A---C-T---..----......---GG-----G-G-------A-TC-----C--C-----------T------AG------------G---AA---T---C-------C-- 9273
SMM.US.x.SME543 --G-T-------G----------------T---C-CG-C--G---------------G-----------..-CCT......--------T-G-G-------A-----------C--C-----G------A-A-C---A-A--C--------GT--T-A-C-------C-- 9358
STM.US.89.STM_37_16 --G-T---G---A----CGGG--C-----A---C-C--C--------------A-----A---------..-CCT......----G---T---G-A--T--A-T---------C--T----A------G--A-C---A--C-CT--GC---A---T---C-G-----C-- 8987
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Premature stop in SMM239 3’ LTR U3 start
MAC.US.x.239 GGATGATATAGATGAGTAAGATGAT...GACTTGGTAGGGGTATCAGTG...AGGCCAAAAGTTCCCCTAAGAACAATGAGTTACAAATTGGCAATAGACATGTCTCATTTTATAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGATTTATTACAGTGCAAGAAGACATAGAATCT 9500
Nef __D__D__I__D__E__*__D__D__.__D__L__V__G__V__S__V__.__R__P__K__V__P__L__R__T__M__S__Y__K__L__A__I__D__M__S__H__F__I__K__E__K__G__G__L__E__G__I__Y__Y__S__A__R__R__H__R__I__
A.CI.88.UC2 -------G-----TCTG-T---A--...---CAA--G--A--T--T--T...-CAT---G---A--A------C------CC-----G------G----T-----A-----------------A-----------------G-T-------AGGGAT------------C 9497
A.DE.x.BEN -------G-----TCTG-T------...---C-AA----A--TC-T--T...-CA----G---A--A-GG---GA-----CC--T--------------T-----A-----------------A---------C-------G-T-------AGG--G------------C 9543
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -------G------CAG-TA-----...A--C-AA-------CC-T--C...-CA----G---A--AT----GG------CA--T--G------G----T--A--A------C----T-----------------T-----G----------AG---------------- 9499
A.GH.x.GH1 -------------TCTAGT------...---C-A--G--A--TC-T--T...-CA----G---A--A------G------CC--T---------G----T-----A----------...-G--AA----------T-----G-T-------AGGGAT------------C 8960
A.GM.87.D194 -------G-----TCTG-T------...---C-A--G--A--TC-T--T...-T-----G---A--G--G---GA-----CC--T---C----------T-----A-----------------A--A--------------A-T-------AGGGAG------------C 8957
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -------G-----TCAG-T------...---C-A--------C--T-AC...-CAT---G---A--AT-G---G------CA--T-G-A-----G----------AG----A--------T--------------------G----------AG---------------C 8942
A.GM.x.MCN13 A------G-----TC-G-T------...---C-A--------C--T--C...-CA----G---A--A------GA-T---CAC-T-G---A--------TG----A-----------------A-----------------G----------AG---------------- 8982
A.GM.x.MCR35 A------G-----TCAG-T------...---C-A---AA---C--T--C...-CA----G---A--A------GA-----CAC-T-G---A--------T-----A-----------------A-----------------G----------AG---------------- 8982
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -------G-----CTAG-T------...---CAA-----AT-CC-T--C...-CA----G---A--AT-----C------CA-T----------G----T-----------------------A---------------C-G-T---T---CAG---------------- 8966
A.GW.87.CAM2CG -------------TCAG-T------...---C-A--G-----TC-T-CC...-CA----G---A--A-------------CA--T---------G----------A-----------------A---------------C-G-T--------A----------------C 9546
A.GW.x.MDS -------G-----TCAG-T------...---C-A-----ATAC--T--C...-CA----G-ACA--A------G------CA--T---------G----T-----A-----------------A-----------------G-T--------A----------------C 9011
A.IN.07.NNVA A-GG---G-----TCAG-T------...---C-A-----A--CC-T--C...-CAT---GGACA-AA--G--GGA-----CC--T-----T--------------------A--------T--------------------G----------AG-------GAGA----A 9526
A.IN.95.CRIK_147 -------G-----TCAG-T------...---C-A-----A--T--T--C...-CA----GG--A--A-------------CA--T-G-A----------------A-----A-----------------------------G-T--------A--............... 9274
A.PT.x.ALI -------G-----TTAG-T------GATAG-C-A--------C--T--C...-CA----G---A-AAT------------CA------------G----T-----A-----A----------G------------------G-T--------AG---------------- 9542
A.SN.85.ROD -------G-----TCAG-T------...---CAA---A-A--T--T--C...-CA--------A--A------C------CAC-T-G------------T-----A-----A------AC--G------------------G-T--------A-----------A----- 8980
B.CI.88.UC1 A-------GT------G-TA----A.........--G-----C-AT--A...--A--C--TAGG--A--G---T------CA-----GA-------------------------------------------------------C--T----AG--------------AC 9455
B.CI.x.20_56 A---A---GT------G-T-----A.........--G--A-CC-AT--A...--A--C-GTAAG--A--G---G------CA------------G-----------------T--------------------------C---TC-------AG--------------AC 9420
B.CI.x.EHO A-----GGAT------G-CA----A.........--------CCGT--A...--A--CGGG--C--A--G--GC------CA-T----C-A---G-----------------T---------------A--------------TC--T----AG-----G----A---AC 9430
B.GH.86.D205_ALT A-----A-GT------G-C-----A.........--G--A-CCAT-TGTAAG-CC----T---A--A--G---C------CA------C-A---G--------------------------C-------------------G-----T----AG--------C-----A- 9456
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 A--A----GT-----AG-TA----A.........--G--A--C-AT--A...--A--C--TAGG--A------C------CA--T-------------------------GG--------------------------------C-------AG--G---------T-AC 8561
G.CI.92.Abt96 T------G-----AGTG-T---A--...-----A-----A---C----C...TAC--C-----C--G------GT------------------------------A----------------------------------------------A----------------C 8928
AB.CM.03.03CM_510_03 A-----A-GT------G-C-----A.........--G--A-CC-AT--A...--A--C-GTAGG--A--G---C------CA------ACA---------------------C----------------------T----------------AG--------------A- 8544
H2_01_AB.CI.90.7312A A--G--AGAT------G-CA----A.........----------AT--C...-----CC-G--G--AT-G---C------CA-------------------------------------------------------------T---T----A------------G--A- 9459
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 A--A--AGAT------G-C-----A.........--G--A-C--AT--C...-----C--TAAG--A--G---G------CA-------------------------------------------------------------T---T----AG-----------G--A- 9438
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 A--A--AGAT------G-C-----A.........--G--A-C--AT--C...--A--C--TAAG--A--G---T------CA-------------------------------------------------------------T---T----AG-----------G--A- 9436
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 A--A--AGAT-----AG-CA----A.........--G--A-C--AT--C...-----C--TAAG--A--G---GA-----CA------------G------------------------------------------------T---T----AG-----------G--A- 9431
U.FR.96.12034 -------G-------AG-----A--...--T--A-----A---G----A...--A----G---AG-A--G----------C-------------G----T-----A-----------------A-----------T-----A-T---TTC-CAG---------------- 9024
MAC.US.x.17EC1 -------------------------...---------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 9500
MAC.US.x.17EFR ----------------C--------...---------------------...--------------------------------------------------A------------------------------------------------------------------- 9500
MAC.US.x.1937 ----------------G----Y---...---------------------...---A-----------------G------------------------------------------------------------------------------------------------ 8608
MAC.US.x.2065 ----------------G--------...---------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8606
MAC.US.x.251_1A11 ----------------G--------...--T------------------...-----------------------------------------------------------------------------------------------T---------------------- 9496
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------G--------G--------...---------------C-----...-T----CG----------------------------------G----T---------------------------------------------------------------------- 9498
MAC.US.x.251_BK28 ----------------G--------...---------------------...---------------------G------C------------------T---------------------------------------------------------------------- 9482
MAC.US.x.80035 ----------------G--------...---------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8606
MAC.US.x.81035 ----------------G--------...---------------------...------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------- 8607
MAC.US.x.85013 ----------------G--------...---------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8540
MAC.US.x.87082 ----------------G--------...---------------------...----------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8577
MAC.US.x.92050 ----------------G--------...---------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8600
MAC.US.x.92077 ----------------G--------...---------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8607
MAC.US.x.93057 ----------------G--------...---------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8605
MAC.US.x.93062 ----------------G--------...---------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8574
MAC.US.x.95058 ----------------G--------...---------------------...---------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------ 8594
MAC.US.x.95086 ----------------G--------...---------------------...------------------------------------------R--------------------------------------------------------------------------- 8463
MAC.US.x.95112 ----------------S--------...---------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8596
MAC.US.x.96016 ----------------G--------...---------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8607
MAC.US.x.96020 ----------------G--------...---------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8599
MAC.US.x.96072 ----------------G--------...---------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8611
MAC.US.x.96081 ----------------G--------...---------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8609
MAC.US.x.96093 ----------------G--------...---------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8607
MAC.US.x.96114 ----------------G--------...---------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8602
MAC.US.x.96123 ----------------G--------...---------------------...-A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8496
MAC.US.x.96135 ----------------G--------...---------------------...-R-----R-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8592
MAC.US.x.97009 ----------------G--------...---------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8475
MAC.US.x.97074 ----------------G--------...---------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8469
MAC.US.x.MM142_IVMXX A---------------G--------...------------A--C----T...GA-G-C-G---------------------------------------T---------------------------------------------------------------------- 8995
MAC.US.x.SMM142_patent A---------------G--------...------------A--C----T...GA-G-C-G---------------------------------------T---------------------------------------------------------------------- 8992
MAC.US.x.r80025 ----------------G--------...---------------------...------------------------------------------R--------------------------------------------------------------------------- 8463
MAC.US.x.r90131 ----------------G--------...---------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8606
MNE.US.82.MNE_8 A--------------AG-----A--...---------------C-----...------CG-------T------T---A---------------G----T----------------------------------------------------A-----------A----- 8974
MNE.US.x.MNE027 ----------------G--------...-G-------------C-----...------CG-------T-----G------C-------------G----T----------------------------------------------------A-----------A----- 8977
SMM.-.pE660.CG7G -------G-G-----TG--------...-----A-----T--C------...CAC----G---C---T----GG-C----CA-------------------------------------------------------------------A--AG-A------------A- 9505
SMM.CI.SIVsmCI2 -A--A--G---G---AG-T---A-G...---C-A-----A---G-T---...--A------A-A--A--G--GGA-----C------------------------------------------.-----------------A----------AG--G-------A----C 8643
SMM.LR.SIVsmLIB1 -------G--------G--------...--GC-AA----A--GG----C...-T-AAT-G-A-C--T------G-----TC---T--------------------A-----------------------------------C--------CCAT--G-----------TC 8556
SMM.SL.92.SL92B ----------------G-T------...--GC---CT--A---GTT--C...T----------A---------G-----TCA-----------------------A-----------------------------T----------------AG--G------------C 8951
SMM.SL.SIVsmSL92A ----------------G-----............--T---A--G----A...-----T--GA-A--AT----GG------CA-----------------------A-----------------------------------------T----A-----------A---A- 8571
SMM.US.CFU212 -------G--------G-G------...--A--A---------G----A...CAT-----------AT-----G-----TCA-----------------------A-----------------------------T----------------AG-----------G--TC 8767
SMM.US.D215 -------G--------G-----A--...---C-AA----A--GG-T--A...C-C-----G--C--T--G---G------CA-----------G------------------------------------------------------T--C-C--------------A- 8766
SMM.US.FTq A--------------TG-TA-----...--T--AA----A---C----A...CACT-------C---T-----TGC----C---------A---G----------A-------------------------------------------A-CAG--------------AC 8785
SMM.US.G078 -------G-G-----TG--------...-----A-----T--C-----A...TAC---C-T-CC---T----GG-C---TCA----------TG---------------------------------------------------------CAG---------------- 8793
SMM.US.G932 ------GG--------G--------...-----AA----A--------A...T------G-AC---T--G---C-C----CA----------------------------------------------------------------------AG--G-----------A- 8770
SMM.US.M919 -------G-------TG-T------...--G--A----AA---A-G--A...TAC--------G--AT-----G-C---TCA-----------G-------------------------------------------------------A--AC---------------A 8795
SMM.US.M922 ----........................--GC-A--G--A--------A...TAC-----G--G--AT-----G-C---TCA-----------G----------------------------------A----------------------AAC---------------C 8774
SMM.US.M923 -------G-G-----TG-T-----A...-----AA----TTGTC-----...--A----G-------T-------C----CA----------------------------------------------------------------------AC--G-------A---A- 8782
SMM.US.M926 -------G-------TG-T------...---C-A-----A--------A...TAC--------A--AT-----C-C---TCA-----------G----------------------------------------------------------AC---------------- 8791
SMM.US.M934 -------G-------TG-T------...---C-A--G--A--------A...T--G-------G---T-----G-C---TCA-----------G---------------------------------------------------------CAG---------------- 8767
SMM.US.M935 -------G-------TG-G---AG-...-CAC-A--G--AA--C----A...CAC----GG--G--AT-----G-C----CA-----------G----------------------------------------------------------AC---------------- 8774
SMM.US.M940 -------G----CAGTG-T--G--A...A-TGAA------A-------C...CAT----GG-----AT-G---G------C---T-----A-------------------------------------------------------------AG-----G--------A- 8826
SMM.US.M946 -------G-------TG-T------...---C-A--G--A--------A...T--G-------G---T-----G-C---TCA-----------G---------------------------------------------------------CA----------------- 8795
SMM.US.M947 -------G-G-----TG-T---A--...--GGCA-----TT-TC-----...-CC----G--CC---T----GG-T----CA------A---------------------------------------------------------------AC--G-----------A- 8779
SMM.US.M949 -------G----AAGTG-T--A--A...A-TGAA--------------C...CAT----G------AT-----G------C---T-----A--------------------------------------------------A----------A------G--------A- 8760
SMM.US.M950 -------G--------G-T------...---C-A--G--A--------A...CAC--------A--TT-G---G-C---TCA-----------G---------------------------------------------G--------GA--AG---G------------ 8782
SMM.US.M951 -------G----CAGTG-G--G--A...A-TGAAA-------------C...CAC--T-G-----AAT-G---G------C---T-----A--------------------------------------------------A----------AG-----G--C-----A- 8781
SMM.US.M952 -------G-------TG-T------...---C-A--G--A--------A...CAC--------G--TT-G---G-----TCA----------------------------------------------------------------------AG--------------T- 8771
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -------G-G-----TG--------...-----A-----T--C------...CAC----G---C---T----GG-C----CA-------------------------------------------------------------------A--AG-A------------A- 9509
SMM.US.x.F236_H4 -------G-G-----TG--------...-----AA----T--C------...CAC----G---C---T----GG-C----CA-------------------------------------------------------------------A--AG--------------A- 9465
SMM.US.x.H9 -------G-G---A-TG--.........--T--A-----TTGTC-----...--C----G---C---G------TC----CA---------------------------------------------------------G-----------ATT----------A---A- 8983
SMM.US.x.PBJ14_15 -------G-G---AGTGCT.........-----A-----TTGTC-----...--C----G---C---G------TC----CA-----------------------------------------------T----------------------AT----------A---A- 9286
SMM.US.x.PBJA -------G-G---AGTGCT.........-----A-----TTGTC-----...--C----G---C---G------TC----CA----------------------------------------------------------------------AT----------A---A- 9285
SMM.US.x.PBJ_143 -------G-G---AGTGCT.........-----A-----TTGTC-----...--C----G---C---G------TC----CA---------------------------------------------------------G-----------ATT----------A---A- 8998
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------G-----AGTGCT.........-----A-----TTGTC-----...--C----G---C---G------TC----CA----------------------------------------------------------------------AT----------A---A- 9478
SMM.US.x.PGM53 -------G-------TG-T------...--GC--A----A--------A...CAC-----G--G--AT-----G-C---TCA-----------G----------------------------------------------------------AG---------------- 9437
SMM.US.x.SME543 -------G-G-----TG--------...-----A-----T--C------...CAC--------C---T----GG-C----CA-------------------------------------------------------------------A--AG-A------------A- 9522
STM.US.89.STM_37_16 -------G--------G--------...A-TC-A-----A---G----A...CAT----G---C--A--T--GGA-----C------G------------C----A------------AGC-------------------------------AG--------------A- 9151
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MAC.US.x.239 TAGACATATACTTAGAAAAGGAAGAAGGCATCATACCAGATTGGCAGGATTACACCTCAGGACCAGGAATTAGATACCCAAAGACATTTGGCTGGCTATGGAAATTAGTCCCTGTAAATGTATCAGATGAGGCACAGGAG............GAT...GAGGAGCATTAT 9655
Nef L__D__I__Y__L__E__K__E__E__G__I__I__P__D__W__Q__D__Y__T__S__G__P__G__I__R__Y__P__K__T__F__G__W__L__W__K__L__V__P__V__N__V__S__D__E__A__Q__E__.__.__.__.__D__.__E__E__H__Y_
A.CI.88.UC2 -----T-G---C----------G-----GG-A---------------A----T--TCAT--G------G-G--G-------T-TGC--C--G-----G------C----A--A-----CA-G---C-A---...GCA---............---GAT---ACCA-C-GC 9652
A.DE.x.BEN -----------C-------A--G-----G--A---------------A----T--TCAT--G------G-A--G-------T-TAC--C--G-----G-----GC----AT-A---G-AC-C---C-A---...GCA---............--AGAT----CCA-C-GC 9698
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----------A-G--------------G--A--T------------A-C--T--TCAT--G------G-A--G---------TTC-----G-----------GC----A--A---G-C--CC--C-A-GT...G-A---.....................--C--C-GC 9645
A.GH.x.GH1 -----T-G---C----------G-----G--A---------------A----T--TCAT--G------G-A--G-------T-TGT--C--G-----------GC----A--A---G----C---C-A---...GCA---............--CGAT---ACCA-C--C 9115
A.GM.87.D194 -----T-G-T-C----------G-----G--A---------------A----T--TCAT--G-------CA--G-------T-TAC--C--G-----G------C----A--A---G-CA-C---C-A---...GCA---............--AGTA---ACCA-C-GC 9112
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----------------------------G--A--T------------A-C--T--TCAT--G-T----G-A--G-------T-TTC-----G-----------GC----A--A----C---CC--C-A--A...GG----............--CACT---ACT-TC-GC 9097
A.GM.x.MCN13 -----------C-T--------------G--A--TG-----------A-C--T--TCAT--G--------A----------T-TTC-----G-----------GC----A--A---G----CA--CGAC--...G-----............--CGAT-G-ACT--C-G- 9137
A.GM.x.MCR35 -----------C-TA-------------G--A--T------------A-C--T--TCAT--G--------A----------T-TTC-----G------........................................................................ 9080
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----T----------C......................................................................................................................................................... 8983
A.GW.87.CAM2CG -G--T--------------A--------G--A--TG-----------A-C--T--TAGT--G------G-A----------T-TTC-----G-----------GC----A--A---G--ACC---C-A---...GGA---GACACTGAGACT--CACT---ACT--C-GC 9713
A.GW.x.MDS ----T-----------------------G--A--T------------A----T--TCAT--G-----G-CA--------C---TGC-----G-----------GC----A--A---G--C-CC--C-A--T...G--...............A-CACT---ACT--C-GC 9163
A.IN.07.NNVA ----TT-------------------G--G--A--T-----C------A-C--T---AGT--G--------A-----T----T-TTCCA---G-----------GC----A--A--------CC--C-A---...GGA--A............--CACT--AACT--C-GC 9681
A.IN.95.CRIK_147 .......................................................................................................................................................................... 9274
A.PT.x.ALI ----------------------------G--A--T------------A-C--T--TCAT--G--------A--G-----G-T-TTC-----G-----G-----GC----A--A---G----CC--C-A--A...GG----............--CACT---ACT--C-GC 9697
A.SN.85.ROD --A-T-----------------------G--A--TG-----------A-C-----TCAT--G------G-A----------T-TTC-----G-----------GC----A--A---G----CC--C-A--A...GG----............--CACT---ACT--C-GC 9135
B.CI.88.UC1 ------C---TC----G--T--G--------TG--T-T-GA-----AA-C--T--A-AT--G-----G--A--G--T----G---C-----G-----G-----GC----G--A---G--A--C----G---...G-AAG-............-GAGCG--AACCAG--G- 9610
B.CI.x.20_56 ----T-C-C-TC----G--T--G------G-TG--T-T-GA-----AA-C--T--ACAT--G------G-A--G--T--------C-----G-----G-----GC----G--A------A--C----G--A...G-A---............AGAGCA--AA-CAG--G- 9575
B.CI.x.EHO ------C------------T-----------TG-GT-T-GA------A-C-----ACAT--G------G-A-----T--C---TTC-----------------GC----G--AA-----A-GAT--CA--A...-CA---............--CGAG--AACC----G- 9585
B.GH.86.D205_ALT ------C---T--T--G--T-----------TG-GT-T-GC-----AA-C--T--TCAT--G-----G--A--G--T--C--ATAC-----T-----G-----GC-G--A--A---G-G--GC---CA-C-A-C-GA---............--GGAG--AACC----GC 9614
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ------C---TC-------T--G--------TG--T-T-GA-----AA-C--T--ACAT--G------G-A--G--T--C--A--C-----G-----G-----GC----G--A------A--C----G--A...G-CA--............--AGCA--AACCAG--G- 8716
G.CI.92.Abt96 -----------A-G--------GC----T--A--T------------A-------AG----------T--A-----T---RT---G------------------C----A--A--C-CG--C--T---------------............--C...---ACT----GC 9083
AB.CM.03.03CM_510_03 ------C---T--T--G--T-----------TG-GT-C-GC-----AA-C--T--TCAT--G-----G--A-----T--C--ATAC-----------G-----GC----A------G-GAC-C--ACA-----C-G----............-GAGAG--AACC--C-GC 8702
H2_01_AB.CI.90.7312A ----T-C---T--T--G--T--GAG---T--AG-TGGT-GA------A-C-----A-AT--G-----G--A-----------ACAC-----------G------C----G--A--GG-A--GG---CA-TAA-C-G----............--AGAG---ACC----G- 9617
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ----T-C------T--G--T--G-----T--AG-CT-T-GA------A-C-----ACAT--G-----GR-A-----T------TAC-----------G------C----A--AR--G-A--GG---CA-CAA-C------............--GGAG---ACC----G- 9596
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ----T-C------T--G--T--G-----T--AG-CT-T-GA-----RA-C-----AMAT--G-----GR-A-----T-----ATAY-----------G------C----A--A--------RA---CA-CAA-C------............--GGAG---ACC--Y-G- 9594
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ----T-C------T--G--T--G-----T--AG-CT-T-GA------A-C-----ACAT--G-----GG-A-----T------TTC-----------G------C----A--A---G-A--GG---CA-CAA-C-C----............--GGAA---ACC----G- 9589
U.FR.96.12034 ----T--C-----------T--G--G--A--A--C------------A---------------------C-----GG----T-TGC-----A-----T-----GC---AA--A---G---C-AAT---A-A---------............---...---AG--TG--- 9179
MAC.US.x.17EC1 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---...------------ 9655
MAC.US.x.17EFR -----------------------A---------------------------------------------------T----------------------------------------------------------------............---...------------ 9655
MAC.US.x.1937 ---------------------------------------------------------------------C-------------CAT------------------------------G-----------------------............---...----------G- 8763
MAC.US.x.2065 ---------------------------------------------------------------------C----------------------------------------------------------------------............---...----------G- 8761
MAC.US.x.251_1A11 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---...------------ 9651
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------G--------------G-----------------------------------------------------------------------------------------C---------------------------............---...---AG------- 9653
MAC.US.x.251_BK28 -------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---...---AG------- 9637
MAC.US.x.80035 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R--............---...---R-------- 8761
MAC.US.x.81035 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--............---...------------ 8762
MAC.US.x.85013 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---...------------ 8695
MAC.US.x.87082 ---------------------------------------------------------T-----------------W----------------------------------------------------------------............---...---R------R- 8732
MAC.US.x.92050 ---------------------------------------------------------------------------T----------------------------------------------------------------............---...----------G- 8755
MAC.US.x.92077 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---...------------ 8762
MAC.US.x.93057 --------------------------------R--------------------------------------------------------------------------------------------------------R--............---...---RR-Y----- 8760
MAC.US.x.93062 --------------------------------G-----------------------------------------------------------------------------------------------------------............---...---AG-M----- 8729
MAC.US.x.95058 --------------------------------R-----------------------------------------------------------------------------------------------------------............---...------------ 8749
MAC.US.x.95086 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R--............---...------------ 8618
MAC.US.x.95112 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---...------------ 8751
MAC.US.x.96016 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R--............---...---R-------- 8762
MAC.US.x.96020 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---...------------ 8754
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------G------------------CC----------------------------------------------------------------------............---...---AG------- 8766
MAC.US.x.96081 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---...------------ 8764
MAC.US.x.96093 --------------------------------G----------------A------------------------------------------------------------------------------------------............---...---AG-M---R- 8762
MAC.US.x.96114 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R--............---...------------ 8757
MAC.US.x.96123 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---...------------ 8651
MAC.US.x.96135 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---...------------ 8747
MAC.US.x.97009 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---...------------ 8630
MAC.US.x.97074 ---------------------------------------------------------------------C----------------------------------------------------------------------............---...----------R- 8624
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------------------------------------ATAC--T--...-------------------T-----TG---------------------A--------------------------------............---...------------ 9147
MAC.US.x.SMM142_patent -----------------------------------------------ATAC--T--...-------------------T-----TG---------------------A--------------------------------............---...------------ 9144
MAC.US.x.r80025 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R--............---...------------ 8618
MAC.US.x.r90131 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------............---...------------ 8761
MNE.US.82.MNE_8 -------G--------------------------G------------A----------G---------CC----------------------------------------------------------------------............-G-...------A----- 9129
MNE.US.x.MNE027 --------------------------------G-G-----------------------G---------CC----------------------------------------------------------------------............-G-...------A----- 9132
SMM.-.pE660.CG7G ----T--G---A-G--------------A--A--------------AA-------A-----G-------C---------T-T-TAC-A---G-----C--------------A---G----C--------A--C-----A............--C...---ACA----GC 9660
SMM.CI.SIVsmCI2 -G--T--G-----G-----T--G-----A--A---------------A-------------G--------C----------T--TG-----A-----------------A--A--G--C--C--G-----------A---............---...---AGA--C-GC 8798
SMM.LR.SIVsmLIB1 -G--T-----------------G-----G--AG--------------A----T--A-----G--------A-----T----T-TTC-----A---T--------C----A--AA-GG----C--------A--T--A---............---...---ACA----G- 8711
SMM.SL.92.SL92B ----T------C-------A--G-----T-----C------------A----T--AAGT--G--------A--G---------TTC-----G-----C---C-GC-G--G--A---G-C--C--G---------A-CA-T............---...---ACC----GC 9106
SMM.SL.SIVsmSL92A -G--TTC-------T-T--T--G------------------------A-------ACG-----------------------T-TTC---------T-----C-G-----A--A--GG----C-----------TA-T--A............---...---A-T----GC 8726
SMM.US.CFU212 -------G---C----------------A--A---------------A----------T--G-----G--A----------T-TTC---------T--------C-G--A--A---G-------------A--T--A--A............---...---ACC--C-G- 8922
SMM.US.D215 -------C---C-------T-----G--G--TG----T---------A-------T-----G--------C--G-------T---------A---T-------------G--A--GG----G-----C--------A--A............---...---TTA--C-G- 8921
SMM.US.FTq -------T--------------G-----A-----C--T--C------A-------A--------------A----------T--TG--C--A-----G------C-------A---G-G--C---------------A-T............---...---ACA----G- 8940
SMM.US.G078 --------------------------------G-C------------A-------A-----G------G----------T-T-TTC-----G-----C--------------A--GG----C--------A--C-----A............---...---ACA----G- 8948
SMM.US.G932 -----------C----------------A--A-----T---------A-------------G--------A-----T----T-TGC-----A---T-G--------------A---G--A-C--------------A--A............---...---ACA--C-G- 8925
SMM.US.M919 ----------------------------------C------------A-------A-----G-------------------T-TTC--------------------G--T--A--------C--------A--T--A--A............---...---ACA----GC 8950
SMM.US.M922 --------------------------------G-T------------A-------A--------------C----------T-TTC---------T--------------------G----GA----G---------ACA............---...---AGA----GC 8929
SMM.US.M923 ----TC-G--------------------A--A--------------AA-------AG----G--------C--------T-T-GTC-----A-----C--------------G--------C-----------T-----A............--C...----CA----GC 8937
SMM.US.M926 ----------------------G--------T--C--G---------A-------A-----G-------------------T-TTC-----A---T-G-----------T-------G---------G------------............---...---ACA----GC 8946
SMM.US.M934 -------------------------------TG-T------------A-------A-----G--------C----------T-TTC---------T-------G-----T--A--------C-----C-----T------............--C...---ACA----GC 8922
SMM.US.M935 -----------C--------------------G-T------------A-------A--------------C----------T-TTC---------T--------------------G----GA----G---------ACA............---...---AG------C 8929
SMM.US.M940 ----TC-G---C----------------G-----T--T--------AA-------ACA---T-----G--A-----T----T--AG-----G-----------GC----G--A---G-------------------AACT............---...--A-CC--C-G- 8981
SMM.US.M946 -------------------------------TG-T------------A-------A-----G--------C----------T-TTC---------T-G-----G-----T--A--------C-----C-----T------............--C...---ACA----GC 8950
SMM.US.M947 -G--TC----------------------A--A--------------AA-------A-----G--------C--------T-T-TTC-----A-----C--------------A--------T--------A--T--A---............--C...---ACA-----C 8934
SMM.US.M949 ----TT-----C----G--A--------G---G-T--T--------AA-------AAA---G-----G--A-----T----T--AG-----G-----------GC----G--A----C----------------G-AACA............---...---ACC--C-G- 8915
SMM.US.M950 ----------T--------------------T--T------------A-------A-----G--------C----------T-TTC---------T-G-----G-----T--A---G----C--------A--T------............--C...---ACA----GC 8937
SMM.US.M951 ----T--C---C----------G-----A--------T--------AA-C-----AAA---T-----G--A----------T-TAC-----G-----------G-----G--A---G-------------------AACA............---...--AACC--C-G- 8936
SMM.US.M952 ----T--------------------------T--T------------A-------A-----G------GCC----------T-TTC---------T-------G-----T--A---G----C-----------T------............--A...---ACA-----C 8926
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ----T--G---A-G--------------A--A--------------AA-------A-----G-------C---------T-T-TAC-A---G-----C--------------A---G----C--------A--T-----A............--C...---ACA----GC 9664
SMM.US.x.F236_H4 ----T--G-----G--------------A--A--------------AA-------A-----G-----------------T-T-CAC-A---G-----C--------------A---G----C--------A--T-----A............--C...---ACA----GC 9620
SMM.US.x.H9 ----TC-R-----------R--------A--A--------------AA-------AG----G--------C--------T-T-TTC-----A-----C----------W---G--------C--------A--T-----A............--C...---ACA----GC 9138
SMM.US.x.PBJ14_15 ----TC-G--------------------A--A--------------AA-------AG----G--------C--------T-T-TTC-----A-----C--------------G--------C--------A--T-----A............--C...---ACA-----C 9441
SMM.US.x.PBJA ----TC-G--------------------A--A--------------AA-------AG----G--------C--------T-T-TTC-----A-----C--------------G--------C--------A--T-----A............--C...---ACA-----C 9440
SMM.US.x.PBJ_143 ----TC-R-----------R--------A--A--------------AA-------AG----G--------C--------T-T-TTC-----A-----C----------W---G--------C--------A--T-----A............--C...---ACA----GC 9153
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----TC-G--------------------A--A--------------AA-------AG----G--------C--------T-T-TTC-----A-----C--------------G--------C--------A--T-----A............--C...---ACA-----C 9633
SMM.US.x.PGM53 ---------------------------------CC------------A-------A--------------C----------T-TTC--------------------G-----A----G--CC--------A--T--A--A............--C...---ACA-----C 9592
SMM.US.x.SME543 ----T--G---A-G--------------A--A--------------AA-------A-T---G-------C---------T-T-TAC-----G-----C--------------A---G----C--------A--C-----A............--C...---ACA----GC 9677
STM.US.89.STM_37_16 -G-----G-----------A--------G--AG-T------------A-------AG----------G--A------------CAG-----A------------C----A--A---G--A-G---A--------------............---GAT-G-ACA------ 9309
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TCF-1 alpha binding
MAC.US.x.239 TTAATGCATCCAGCTCAAACTTCCCAGTGGGATGACCCTTGGGGAGAGGTTCTAGCATGGAAGTTTGATCCAACTCTGGCCTACACTTATGAGGCATATGTTAGATACCCAGAAGAGTTTGGAAGCAAGTCAGGCCTGTCAGAGGAAGAGGTTAGA...AGAAGGCTAAC 9822
Nef _L__M__H__P__A__Q__T__S__Q__W__D__D__P__W__G__E__V__L__A__W__K__F__D__P__T__L__A__Y__T__Y__E__A__Y__V__R__Y__P__E__E__F__G__S__K__S__G__L__S__E__E__E__V__R__.__R__R__L__T
A.CI.88.UC2 --------C-----A-----AAG-AGA-AT------ATACAT--G---ACA----TG---CG----A-CT-C-TG--------TGAG--CA----C-TCAC-CT------------A-----GCA---------AT--C-----A-----TGG-AG...GC--AA--G-A 9819
A.DE.x.BEN ---G-A--C-----A-----AAG-AGACAT-----TGAGCAT--G---ACAT---TG---C-------CT-C-TG--------T-AC--CA----C-TCAC-CTG-----------------GCA---------AT--C-----A----ATGG-AG...GC--AA--G-A 9865
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---C-A--C-----A-----AAG-GG--CT---------CAT--G--AACAT--ATG----G------C--T-GG--------TGAG---AC---T-T-AA-C-------------A-----GTAT------------C----A------TGG-AG...GC--AA--G-A 9812
A.GH.x.GH1 ----CA--C-----A-----AAG-AGACAT------GAGCAT-----AACA---CTT---CG------C--C--G--------TGA---CA----T-TCA--CTGC-T--------------GCA---------AT--C-----A-----TGG-AG...GC--AA--G-A 9282
A.GM.87.D194 ---G-A--C-----A-----AAG-AGA-AT------GAGCAT--G---ACA----TT---CG------C--C-TG--------T-G---CA----C-TCA--CTGC----------A-----GCA---------AT--C-----A-----TGG-AG...GC--AA--G-A 9279
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --------CT----A---GTAAG-AGA-TT--------GCAT--G---ACA----TC-----------C--C-TG-----TC-TGAG--CAC-A-C-T-A--CT---------G--A-----GCA---------AA--GA---A--T--CTGG-AG...GC--AA--G-A 9264
A.GM.x.MCN13 ---C-A--C-----A-----AAG-AG--TT--------GCAT--G--AACA--GAT------------C--C--G-----TC-TGA---CA----T-T-A-CCTGC-------G--A-----GCAT------------C----A-----CTGG-AG...GC---A--G-A 9304
A.GM.x.MCR35 ....................................................................C--C--G-----TC-TGAG--CA----T-T-A-CCTG--------G--A-----GCAT------------C----A-----CTGG-AG...GC--AA--G-A 9179
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ..........................................................................................A----T-T-AC-CTG--------G--A-----GCAT--T-----A---C-----A-----TGG-AG...GCG--A--G-A 9060
A.GW.87.CAM2CG ---T-A--C-----A-----AAG-AG-CAT------ATGCAT--G---ACA--G-TC-----------CT-C-TG------CTT-AG--------C-T-AC-C-------------A-----GCA------------AC----A--T---TGG-AG...GCG-AA--G-A 9880
A.GW.x.MDS --GG----------A----TAAG-A---TT-------AGCAT--G--AACAT---TT----G------CT-CCTG---------GAG---ACA--C-T-AAACTG--------G--A-----GCA-C----------AC----A--G--ATGG-AG...GCG--A--G-A 9330
A.IN.07.NNVA --------C-----A-----AAGTA---TT------AGACAT--G---ACA----T-----GA--------C--AT-A-----TGA-----TA--C-T-AGGCT-C-------G--A-----GCA------------AC-----------TGG-AG...GCG--AT---A 9848
A.IN.95.CRIK_147 ....................................................................................GA---CAT---C-TCAGATT-----T---G--A------CA----------T-AC-----------TGG-AG...GCG--A--G-A 9357
A.PT.x.ALI C-GC-A--C----TA-----AAG-AG-CAT------A-GCAT--G---ACAT---TT----GA-----C--T-AG-----TC-TGA---CA-A--C-T-A--CT-C-------G--A-----GTA-------------C----A--T---TGG-AG...GC---A--G-A 9864
A.SN.85.ROD ---G-A--------A-----AAG-A---TT--------GCAT--G---ACA----TC---G----------CTTG-----T--T-G---C-----T-T-A--C-G--------G--A-----GCA-------------C-----------TGG-AG...GCG--A--G-A 9302
B.CI.88.UC1 C-GG----C-----A--G-TC--TTCA---------ATCCAC--G---ACC--T--C---CG------C--CCTC-----AC-TGAC----TA--C-TCAAC--G-----------------GTATC-------AT-AC-----A-G---TGA-AG...GCT--A----A 9777
B.CI.x.20_56 --GG----C-----A--G--C--TTCA-----------CCAC--G--AACC--T-TC---C-------C--CCTC-----AC-TGAC---ATA--C-TCAAC-AG-T---------------GTATC-------G--AC-----A-----TGG-AG...GCT--A--G-A 9742
B.CI.x.EHO C-GG----------A--G--C---GCA-----------CCAC-A----ACC--T-TC---C-------CT-CCTC--A--A--TGAC----T---C-TCAGC--G-T------G--------GTATC-------AA--C-----A-----TGG-AG...GCT-AA--G-G 9752
B.GH.86.D205_ALT C-------C--G--A--G-TC---TCA---------ATCCAT--G---AC---TATC---C--------T-CCTC-----A--TGA-----T---T-TCAA---G-TT-----------C--GTA-C-------G--AC-------G---TGG-AG...GCT--A----A 9781
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 C-G-----C-----A--GG-C--T-CA---------GTCCAC------ACC--TATC---C-------CT-CCTC-----A--TGAC---ATA--C-TCAA---G------------------TA-C-------G--AC-----A-----TGG-AG...GTT-------A 8883
G.CI.92.Abt96 --GG-A--------A------AG--CA-----------GGA-ACC--A--GT-G--G-----------C--T--AT-A-----TGAC--CAG-----T-A-ATTGC-T--T--G-----CA-GT-G--------G--AC----A-C--TATGG-A-...GAG-AA----A 9250
AB.CM.03.03CM_510_03 C-------C-----A--G--C---TCA---------TACCAT--G---AC---T-TC--------------CCTC-----GC-TGA-----T---C-TCAA---G-T------------C--GTA-C-A-----G---C-----A-----TGG-AG...GCT-AA----A 8869
H2_01_AB.CI.90.7312A C--G----C-----A--G--CG--GCA--------T--CCAT--G---AC---T-TC---C--------T-CCTC-----A--TT-AG-------C-TCAAC--G-T---------------GTATC-------AT-AC-----A-G--ATGG-AG...GCT--A----A 9784
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 C--G----C-----A--G--C--TGCA-----------CCAT--G---AC---T-TC---C--------Y-CTWC-----A--TT-A--------C-TCAAC--G-T---------------GTATC-------AT-RC-----A-G--ATGG--G...GCT-AA--G-A 9763
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 C--G----C-----A--G--C--TGCA-----------CCAT--G---AC---T-TC---C-------CT-CCAC-----A--TT-A--------C-TCAAA--G-W---------------GTATC-------AW--C-----A-G--ATGG--G...GCT-AA--G-A 9761
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 C--G----C-----A--G--C--TTCA-----------CCAT--G---AC---T-TC---C--------T-CCTC-----R--TT-A--------C-TCAAC--G-----------------GTATC-------AA--C----AA-G--ATGG-AG...GCT--A--G-A 9756
U.FR.96.12034 C-GG--GG-T----A--G--CAG-TGCGA---G----AC----------CCT---T-------------T-CT-------A--T-GC---C------T-A---AG-G---------------G--T--------T-------------------AG...--G-------- 9346
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 9822
MAC.US.x.17EFR ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 9822
MAC.US.x.1937 -----A------------------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------------------C-----------------...---------G- 8930
MAC.US.x.2065 ---R-R------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 8928
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------------------------------C---------------C---------------------------------------------------------------------------------------...----------- 9818
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------G---------------A----------------------------------------------------A------------------------------------------------------------C-----------------...----------- 9820
MAC.US.x.251_BK28 --------G---------------A-------------------------------G--------------------A----------------------C----------------.--------------------------------------...----------- 9803
MAC.US.x.80035 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 8928
MAC.US.x.81035 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 8929
MAC.US.x.85013 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 8862
MAC.US.x.87082 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 8899
MAC.US.x.92050 ---------------------------------------------------------------------------------Y--------------------------------------------------------------------------...----------- 8922
MAC.US.x.92077 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 8929
MAC.US.x.93057 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 8927
MAC.US.x.93062 ---------------------------------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------...----------- 8896
MAC.US.x.95058 ---------------------------------------------------------------------------Y--------------------------------------------------------------------------------...----------- 8916
MAC.US.x.95086 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 8785
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 8918
MAC.US.x.96016 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 8929
MAC.US.x.96020 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 8921
MAC.US.x.96072 ----C----------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------...----------- 8933
MAC.US.x.96081 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 8931
MAC.US.x.96093 -------------Y----------------------------------------------------------------------------SR----------------------------------------------------------------...----------- 8929
MAC.US.x.96114 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 8924
MAC.US.x.96123 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 8818
MAC.US.x.96135 W-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 8914
MAC.US.x.97009 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 8797
MAC.US.x.97074 -----A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 8791
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---G----C--------------------------------------------------------------------A---------------------A--------------------------------------------A---------A-...---------G- 9314
MAC.US.x.SMM142_patent ---G----C--------------------------------------------------------------------A---------------------A--------------------------------------------A---------A-...---------G- 9311
MAC.US.x.r80025 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 8785
MAC.US.x.r90131 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...----------- 8928
MNE.US.82.MNE_8 ---C---------------------------------------------------T---------------------A---------------------A--------------------------------------------------------...----------- 9296
MNE.US.x.MNE027 ---C---------------------------------------------------T---------------------A---------------------A--------------------------------------------------------...----------- 9299
SMM.-.pE660.CG7G C-GG-------G--A--G---CAT--------------C-----------A--G------------------GAAT-A--T--T-GC---A------T-A---AG-----------------T--T-------A-T----------------A-AG...----------- 9827
SMM.CI.SIVsmCI2 C--G-C-----T--A--G-TC--T--T-TA--------A-----G-----CT-G--------------C---CAAT----T--T-AC----------TCA-A--------T-----------TTC---------G-----------T-------AG...-A--------- 8965
SMM.LR.SIVsmLIB1 C-GG-C--C-----A------CA----AT------T--A-----------G--G-------GC--------T-AA--A--T-----C-----------------------------A-----T------------T----------T-------AG...----------- 8878
SMM.SL.92.SL92B --GG-A--------C--G--A-AT---CATTCA------------A----C-----C---------A----TCAC--A--------A-----A----T---A--GC----------------GT-G---------T--A--------------GAGAGA--GTTAGCT-A 9276
SMM.SL.SIVsmSL92A C-GC-T-.C--T-----G----ATA--AT-AG---T--A---------ACC-----C---------A----T-TGT-A--T-----C----------T-------------------------T-G--------A---A---------------AG...C-T-----GG- 8892
SMM.US.CFU212 C-GG----------A--G--A-AT-----------------------A--C-----------------------AT-A--T--T--C---C------T-----A-------------------TAT----------------------------AG...----------- 9089
SMM.US.D215 C-GG----------A--G--AG-A--------------A-----------A-----------A------G----C-----T--T-AC----------T-A---A------------A-----T--------------------------------G...C-C-------- 9088
SMM.US.FTq C-GG----------A--G--GGG---A-----------G------A----CT-G--------------C--C--------T--T--C------------A---AG-----------T-----GGA----------T------------------AG...----------- 9107
SMM.US.G078 C-GG----C-----A--G--CCAT--------------C-----G-----------G---------------CAA--A--------A--------T-T-A----------------------T-TGC--------T----------T------CAG...----------- 9115
SMM.US.G932 C-GG-------T--A--G--AAG---------------A--------AAG------C--------------C--AT.............--------T-A---A------------A-----T------------T------------------AG...-----A----- 9079
SMM.US.M919 ---G-A-----------G--A--------------T--C------------T-G-------------------AA--A--------G--------T-T-A-----C----------------T--TG-T------T-----A----------A-AG...-A--------- 9117
SMM.US.M922 -----------------G--A--------------T--C------------T-G---------------T--CAG--A-------AC--------T-T-A-----C----------------T-AG---------T----------------A-AG...----------- 9096
SMM.US.M923 --G-----------A--------T--------------C-----------AT-G------------------GAGT-A--T--T-AC---A------T-A--GAGC----------------T--T-T-------T----------------G-AG...----------- 9104
SMM.US.M926 -----------------G--A--------------T--C---------AC-T-----------------T--CAG--A-------GA--------C-T-A-----C----------------T--T----------------------------AG...----------- 9113
SMM.US.M934 ---G-------------G-----------------T-----------A-----G------------------CAG-----T-----A-----A----T-------C----------------T--TG-------T---C---------------AG...----------- 9089
SMM.US.M935 ---G-------------G--A-A------------T--C--------------G---------------T--CAA--A-------AA--------T-T-----A------------------C--T---------T----------------A-AG...----------- 9096
SMM.US.M940 C-GG-A--------AGTG--AAG-A-A-----------G-----T--AACC--G--------A-----------A-----TC-T-GC-----A----TCA-------------G---------T-G-GC-----G-------------------AG...-A--------- 9148
SMM.US.M946 --GG-------------G--C--------------T-----------A-----G------------------CAA-----T-----A----------T-A-----C----------------T--T--------T---C---------------AG...----------- 9117
SMM.US.M947 --GG-C--C-----A--G--C-----------------C-----------A--G------------------GAAT-A--T--T-AC----T-----T-A---A--G---------------T--T--------TT------------------AG...----------- 9101
SMM.US.M949 C-GG-A-----G--AGTG--AAG-A----------T--G-----T--AACC--G-T------A-----------A-----TC-T-GA----------TCA-------------G---------T-G-GC-----G-------------------AG...----------- 9082
SMM.US.M950 ---G-------------GGTC--------------T--C--------A-----G---------------T--CGC-----T-----G----------T-A---A------------------C--T--------T--------------------G...----------- 9104
SMM.US.M951 C-GG-A--------AGTG--AAA---------------G-----T--AACC-----G-----------------A-----TC-T-AC-----A----TCA-------------G---------T-G-GC-----G-------------------AG...----------- 9103
SMM.US.M952 ---G-------------G--C--------------T--C--------A-----G------------------CAG-----T-----G----------T-A---A--G------G--------T--T--------T-------------------C-...----------- 9093
SMM.US.SIVsmE660-FL10 C-G--------G--A--G---CAT--------------C-----------A--G------------------GAAT-A--T--T-GC---A------T-A---AG-----------------T--T---------T----------------A-AG...----------- 9831
SMM.US.x.F236_H4 C-GG-------G--A--G----AT--------------C-----------A--G------------------GAAT-A--T--T-GC---A------T-A---AG-----------------T--T---------T----------------A-AG...----------- 9787
SMM.US.x.H9 --G-----------A--------T--------------C-----------A--G------------------RAGT-A--T--TRAC---A------T----GAGC----------------T--TC--------T-----A----------GCAG...----------- 9305
SMM.US.x.PBJ14_15 --G-----------A--------T--------------C-----------A--G-------------------AGT-A--T--T-AC---A------T----GAGC----------------T--TC--------T-----A----------GCAG...----------- 9608
SMM.US.x.PBJA --G-----------A--------T--------------C-----------A--G-------------------AGT-A--T--T-AC---A------T----GAGC----------------T--TC--------T-----A----------GCAG...----------- 9607
SMM.US.x.PBJ_143 --G-----------A--------T--------------C-----------A--G------------------RAGT-A--T--TRAC---A------T----GAGC----------------T--TC--------T-----A----------GCAG...----------- 9320
SMM.US.x.PBJ_6P6 --G-----------A--------T--------------C-----------A--G-------------------AGT-A--T--T-AC---A------T----GAGC----------------T--TC--------T-----A----------GCAG...----------- 9800
SMM.US.x.PGM53 ---G-------------G-TA--------------T--C--------------G---------------T--CAA--A-------GA--------T-TCA-----C----------------C--T---------T----------------A-AG...----------- 9759
SMM.US.x.SME543 C-GG----------A--G---CAT--------------C-----------A--G------------------GAAT----T--T-GC---A------T-A---AG-----------------T--T---------T----------------A-AG...----------- 9844
STM.US.89.STM_37_16 C-GG----------A--G--ACAT-----------------------A--A--G-TT-----A---------CTAT-A---C-T-----------C-T-------C----------------TTCT---------T--C--A-----------GAG...----------- 9476
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MAC.US.x.239 CGCAAGA...GGCCTTCTTAACATGGCTGACAAGAAGGAAACTCGCTGA................................................................AACA..GCAGGGACTTTCCACAAGGGG.ATGTTACG..GGGAGGTACTGGGGAGGAG 9920
Nef __A__R__.__G__L__L__N__M__A__D__K__K__E__T__R__*_
A.CI.88.UC2 A------...--GA-A-CAT-T-GT..................GAA-A-.......CAGGAACAACCATACTTGGTCAAAGCAGGAAGTAGCTACT......AAGAAATAGCTG-G-CT--------------G------.C---A--CAA----...GGGACATG---- 9951
A.DE.x.BEN A------...--GA-A-CAT-T-GT..................GAA-A-.......CAGGAACAACCATACTTGGTCAAGGCAGGAAGTAGCTACT......AAGAAACAGCTG-GGCT--------------G------.C---A--CAA----...GGGACATG---- 9997
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG A------...--GA-A-CATTT.....................A-T-A-....AGACAGGAACAGCTATATTTGGTCAGAACAGGAAGTAGATGAT.......GAA..........-CT--------------G------.C---A--CAG----...GGGAC-TG---- 9933
A.GH.x.GH1 A------...--GA-A-CAT-T.....................A-T-A-....CAACAGGAACAGCCATACTTGGTCAAGGCAGGAAGTAGCTACT.GAGAACAGCTGAGGCTGCAGCT--------------G------.C---A--CAA----...GGGACATG---- 9419
A.GM.87.D194 A------...--GA-A-CAT-T..................-G-GAA-A-.......CAGGAACAACCATACTTGGTCAGGGCAGGAAATAGCTACT.......AAGAACAGCTG-G-CT--------------G------.C---A--CAA----...GGGACATG---- 9410
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 A------...--GA-A-CATTT.....................A-T-A-....AAACAGGAACAACCATACTTGGTCAGGACAGGAAGTAGCTACT.......GAAAACAGCTG-G-CT--------------G------.C---A--CAG----...GGGACATG---- 9395
A.GM.x.MCN13 A------...--GA-A-CATTT.....................A-T-AG....AGACAGGAACAGCTATATTTGGCCAGGGCAGGAAATAACTACT.......GAAAACAGCTG-G-CT-------------.G------.C---A--CAG----...GGGACATG---- 9434
A.GM.x.MCR35 A------...--GA-A-CATTT.....................A-T-AG....AGACAGGAACAGCTATATTTGGCCAGGGCAGGAAATAACTACT.......GAAAACGGCTG-G-CT-------------.G---A--.C---A--CAG----...GGG-CATG---- 9309
A.GW.86.FG_clone_NIHZ A-----G...--AA-A-CATTT-GT.....................-A-....AAACAGGAACAGCTATACTTGGTCAGGGCAGGAAGTAGCTACT.......GAGAACAGCTG-G-CT--------------G------.C---A--CAG-A--...GGGACATG---- 9191
A.GW.87.CAM2CG A------...--GA-A-CATTT.....................A-T-A-....GGGCAGGAACAACCATACATGGCCAGGGCAGGAAGTAGCTACT.......GAAAACAGCTG-G-CT--------------G------.C---.--CAG----...GGGATATG----10010
A.GW.x.MDS A-----G...--AA-A-CCTTT.....................AA--A-...GAGACAGGAACAGCTATACTTGGTCAGGGCAGGAAGTAACTACT.......GAAAACAGCTG-G-CT--------------G------.C---A--CAA----...GGGACATG---- 9462
A.IN.07.NNVA G-----G...--A--A-CATTT.....................AAT-A-.AGGAGACAGGAACAACTATACTTGGTCAGGGCAGGAAGTAGCTATT.......GAAAACAGCTG-G-CT--------------G------.C---A--CAG----...GGGACATG---- 9982
A.IN.95.CRIK_147 A-----G...--AA-A-CCTTT.....................A---A-...GAGACAGGAACAACTATACTTGGTCAGAACAGGAAGTAGCTACT.......GAAAACAGTTG-G-CT--------------G-T----.C---A--CAG----...GGGACATG---- 9489
A.PT.x.ALI A------...--GA-A-CATTT-GTAAGA---G---C......A-----.....................TTTGGTCAGGGCAGGAAGTAACTACT.......GAAAACAGCTG-G-CT--------------G------.C---A--CAG----...-GGACATG---- 9993
A.SN.85.ROD A------...--AA-A-CATTT.....................A-T-A-....AGACAGGAACAGCTATACTTGGTCAGGGCAGGAAGTAACTAAC.......AGAAACAGCTG-G-CT--------------G------.C---A--CAA----...GGGACATG---- 9433
B.CI.88.UC1 A------...--GA-A-C--CA.....................GA--AG.....GCAAGAGACAGCAGCATAAACAGGAACTAGCTGACACTGCACAAGAGGGA.AACTAGCTG---CC--------------A---A--.C---A--A.T----...GGGACATG---- 9912
B.CI.x.20_56 A------...--AA-A-CC-CA.....................GAT-AG.....GCAGGAAACAGCAGCTTAAAGAGGAACTAGCTGACAGTGCATAAACAGG..AACTAGCTG---CT--------------AT-----.CA--A--A.A----...GGAACATG---- 9876
B.CI.x.EHO A------...--AA-A-C--CA.....................GAG-AG.....ACAGGAAATAACAGCACAAAGAGGAACTAGCTAACACTGCATAGAGAAGGAAACTAGCTG-T-CT---.----------G------.C---A--AGT----...GGGACATG---- 9888
B.GH.86.D205_ALT A------...--GA-A-C--CA.....................GAT-AG.....GCAAGAGACAGCAGCATAAACAGGAACTAGCTGACACTGCACAAGAAGGA.AACTAGCAG---CT--------------A---A--.C---A--A.T----...GGA-CAAG---- 9916
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 A------...--GA-A-C--CA.....................GAT-AG.....GCAGGAAATAACAGCTTGAAGAGGAACTAGCTGACAGTGCATAAGAAAG..AACTAGCTG---CT-------------GAG-----.CA--A--A.A----...GGAACATG---- 9017
G.CI.92.Abt96 ACAG---...--A--G-C--TA.....................GAA-A-.............................GCAGAAAGAGGACAAGCTGA...............C---..--------------GT-T---.C---A--A.G----..GGTACTATG---- 9346
AB.CM.03.03CM_510_03 A------...--GA-A-C--CA.....................GAT-AG.....ACAAGAGACGACAGCATAAACAGGAACTAGCTGACACTGCACAAGAGGGA.AACTAGCTG---CT--------------AG--A--.C---A--A.T----...GGGACATG-A-- 9004
H2_01_AB.CI.90.7312A A------...---A-A-C--CA.....................GAG-AG....ACAGGAAAGCAGCAGCATAAAGAGGAACTAGCTGACGCTGCATAAGAAAGGAAACTGGCTG---CT--------------G------.C---A--AGT----...GGGACATG---- 9922
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 A------...---A-A-C--CA.....................GAG-AG......ACAGGAAARCAGCAGCATAAGRGAACTAGCTGACGCTGCATAAGAAAGGAAACTGGCTG---CT--------------G------.C---A--AGT----...GGGACATG---- 9899
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 A------...---A-A-C--CA.....................GAG-AG....ACAGGAAAACARCAGCATAAAGGGGAACTAGCTGACGCTGCATAAGAAAGGAAACTGGCTG---CT--------------G------.C---A--AGT------G--AT-------- 9902
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 A------...---A-A-C--CA.....................GAG-AG....ACAGGAARACAGCAGCATAAAGGGGAACTAGCTGACACTGCATAAGAAAGGAAACTGGCTG---CT--------------G------.C---A--AAT----...GGGACATG---- 9894
U.FR.96.12034 -------...-----C-CAGTA-A-AA-...............T-----..............................CAGAAAGGAAACAAGCTGA...............G---..---------------C--A--.GA-G--AC.CA--G...-GGA-CA---GA 9446
MAC.US.x.17EC1 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 9920
MAC.US.x.17EFR -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 9920
MAC.US.x.1937 -------...---------------------------------------................................................................---R..---------------------.--------..------------------- 9028
MAC.US.x.2065 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 9026
MAC.US.x.251_1A11 -------...---------------------------------A-A---................................................................G---..---------------------..-------..------------------- 9915
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------...---------------------------------------................................................................G---..---------------------.--------..------------------- 9918
MAC.US.x.251_BK28 -------...-------------------------G-------------................................................................G-T-..---------------------.------.............---------- 9890
MAC.US.x.80035 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 9026
MAC.US.x.81035 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 9027
MAC.US.x.85013 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 8960
MAC.US.x.87082 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 8997
MAC.US.x.92050 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 9020
MAC.US.x.92077 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 9027
MAC.US.x.93057 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 9025
MAC.US.x.93062 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 8994
MAC.US.x.95058 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 9014
MAC.US.x.95086 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 8883
MAC.US.x.95112 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 9016
MAC.US.x.96016 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 9027
MAC.US.x.96020 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 9019
MAC.US.x.96072 -------...---------------------------------------................................................................----..----------------R----.--------..------------------- 9031
MAC.US.x.96081 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 9029
MAC.US.x.96093 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 9027
MAC.US.x.96114 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 9022
MAC.US.x.96123 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 8916
MAC.US.x.96135 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 9012
MAC.US.x.97009 -------...---------------------------------------................................................................----..--------------------............................... 8867
MAC.US.x.97074 -------...---------------------------------------................................................................----..------------------................................. 8859
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------...---------G-A----------G----------A-----................................................................G---..---------------------.----C-T-..------------------- 9412
MAC.US.x.SMM142_patent -------...---------G-A----------G----------A-----................................................................G---..---------------------.----C-T-..------------------- 9409
MAC.US.x.r80025 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 8883
MAC.US.x.r90131 -------...---------------------------------------................................................................----..---------------------.--------..------------------- 9026
MNE.US.82.MNE_8 -------...-----CT-A--A-------------G-------A-----................................................................G---..--------------T------.----C-T-..------------------- 9394
MNE.US.x.MNE027 -------...-----CT-A--A---------------------A-----................................................................G---..--------------T------.----C-T-..---G--------------- 9397
SMM.-.pE660.CG7G -------...------A----A--------------------AA-----................................................................G---..---------------------.C---C-T-..------------------- 9925
SMM.CI.SIVsmCI2 -------...------T-G--A-------------------A-A-----................................................................G---..-------------G-CG----.-G--G--AGT------AT-AA------G- 9065
SMM.LR.SIVsmLIB1 -------...------T-A--A--------------------A------................................................................G---..---------------------.C---A--AT.----...GG-ACTTG---- 8974
SMM.SL.92.SL92B -AAGCC-AAACCG-AGAAG--G-----G--T-----------AA-----................................................................G---..---------------------AG---ACA...A--G.AGGAGTCT-G-..C 9374
SMM.SL.SIVsmSL92A TAGC--GAAGAAG-C-AACC---AAAAGC-AC-TGGC-C-GAAGAAG--AGCTAGCTAAGACAGC........................................................------------A------.C---A--A.T------A--AT------G- 9004
SMM.US.CFU212 -------...------T-A--ATG-CTGACA-GA-G-A--C-AG.............................................................................................................................. 9130
SMM.US.D215 -------...------T-A--A------------GG-A--CAG............................................................................................................................... 9128
SMM.US.FTq -------...------T-A--A---------------------A-............................................................................................................................. 9149
SMM.US.G078 -------...------T-A--A------------GGA-G--ACA-............................................................................................................................. 9157
SMM.US.G932 -------...------T-A--A---------------------A-............................................................................................................................. 9121
SMM.US.M919 -------...------T-A--A--------------------AA-............................................................................................................................. 9159
SMM.US.M922 -A-----...------T-A--A--------------------AA-............................................................................................................................. 9138
SMM.US.M923 -------...------T-A--A--------------------AA-............................................................................................................................. 9146
SMM.US.M926 -------...------T-A--A--------------------AA-............................................................................................................................. 9155
SMM.US.M934 -------...------T-A--A------------G-------AA-............................................................................................................................. 9131
SMM.US.M935 -------...------T-A--A--------------------AA-............................................................................................................................. 9138
SMM.US.M940 -------...------T-A--G--------------A-G--ACA-----................................GAAACAAG................................................................................. 9202
SMM.US.M946 -------...------T-A--A----A------------G--AA-............................................................................................................................. 9159
SMM.US.M947 -------...------T-A--A--------------------AA-............................................................................................................................. 9143
SMM.US.M949 -------...------T-A--G------------GGA-G--ACA-----................................................................G-A-..CAG................................................ 9135
SMM.US.M950 -------...------T-A--A--------------------AA-............................................................................................................................. 9146
SMM.US.M951 -------...------T-A--G-------------GA-G--ACA---A-...............................................................G----..-.................................................. 9155
SMM.US.M952 -------...------T-A--A--------------------AA-............................................................................................................................. 9135
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -------...------A----A--------------------AA-----................................................................G---..---------------------.C---C-T-..------------------- 9929
SMM.US.x.F236_H4 -------...------.----A--------------------AA-----................................................................G---..---------------------.C---C-T...------------------- 9883
SMM.US.x.H9 -------...------T-A--A---------------A----AA---AG................................................................G---..-----------------A---G--------..----...GG-TCT-G---- 9401
SMM.US.x.PBJ14_15 -------...------T-A--A---------------A----AA---A-................................GACAGC.AGGGACTTTCCACAAA.........G---..-----------------A---.GATG-TACG.----...GG-ACT-G---- 9726
SMM.US.x.PBJA -------...------T-A--A---------------A----AA---A-................................GACAGC.AGGGACTTTCCACAAA.........G---..--------G--------A---.GATGCTACG.----...GG-ACT-G---- 9725
SMM.US.x.PBJ_143 -------...------T-A--A---------------A----AA---A-................................GACAGC.AGGGACTTTCCACAAA.........G---..-----------------A---.GATG-TACG.----...GG-ACT-G---- 9438
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------...------T----A---------------A----AA---A-................................GACAGC.AGGGACTTTCCACAAA.........G---..-----------------A---.-ATG-TACG.----...GG-ACT-G---- 9918
SMM.US.x.PGM53 -------...------T-A--A--------------------AA-----................................................................G---..-----------------A---G--------..----...GG-ACT-G---- 9855
SMM.US.x.SME543 -------...---A--TA---A-------------G------AA-----................................GACAGC.AGGGACTTTCCACA...................-------------------.C---C-T-..----...GG-ACT-G---- 9953
STM.US.89.STM_37_16 -------...--------A--G--------------------AA-----................................................................G---..---------------------.C---A--A.G-------------.----A 9574
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MAC.US.x.239 CCGGTC...GGGAACGCCC.ACTTTCTTGATGTATAAATATC.ACTGCATTTCGCTCTGTA.TTCAGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGAGGTTCTCTCCAGCACTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTGCTAGACTCTCA.CCAGCACTTGGC10083
A.CI.88.UC2 GA-C-GGTG----------.T-A-A---AC---------G-ACC-GCT.-CC---A-----.--T--C------------------------C--------A---------------------C---------C-----------------------.----TG--C---10117
A.DE.x.BEN GA-C-GGTG----------.T-A-A---AC---------G-ACC-GCT.-C-T--AT----.------------------------------C--------A----------------------------------------------G--------.----T-------10163
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG GAACCGGTG----------.T-A-A---.C---------G-ACC-GCT.GC-T--AT----.------------------------------C----------------------------------------------------------------.----T-------10098
A.GH.x.GH1 GA-C-GGTG----------.T-A-A---AC---------G-ACT-GCT.-C-TA-AT----.--.......................................................................................................... 9480
A.GM.87.D194 GA-C-GGTG----------.T-A-AT-CTC---------G-ACC-GCT.-C-T--AT----.---......................................................................................................... 9472
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 GA-C-GGTG----------.T-A-A---TC---------G-ACC-GCT.GC----AT----.--------------------------------------------------------------------------------------G--------.----TG------ 9561
A.GM.x.MCN13 GA-CCGGTG----------.T-A-A---TC--------G--ACC-GCT.GC-T--AT----C-----------------------------------------------------------------------------------------------.--G-TG------ 9601
A.GM.x.MCR35 GG-CCGGTG----------.T-A-A---TC--------G--ACC-GCT.GC-T--AT-A--C-----------------------------------------------------------------------------------------------.--G-TG------ 9476
A.GW.86.FG_clone_NIHZ GA-C-GGTG----------TT-A-A---TC---------G-ACC-GCT.GC-T--AT----.-------------.-C-------------------------------------------------------------------------------.----TG------ 9357
A.GW.87.CAM2CG GA-C-GGTG----------.T-A-A-C-TC---------TCACC-GCT.GC-T--AT----C-----------------------------------------------------------------------------------------------.----TG------10177
A.GW.x.MDS GA-C-GGTG----------.T-A-A-C-TC---------G-ACC-GCT.GC-T--AT----C---......................................................................................................... 9525
A.IN.07.NNVA GA-CCGGTG----------.T-A-ATC-TC---------G-ACC-GCT.GC-T--AT----C------------------------------C---------AG.....--CT----.T----------------------...A------------.----TG------10140
A.IN.95.CRIK_147 GA-C-GGTG----------.T-A-ATC-TC---------G-ACC-GCT..--T--AT----C--------------------------------------------------------------------------------------G--------.----TG------ 9655
A.PT.x.ALI GA-C-GGTG----------.T-A-A--C.C---------G-ACC-GCT.GC-T--AT----.-----------------------------------------------------------------------------------------------.----TG------10158
A.SN.85.ROD GA-C-GGTG----------.T-A-AT-CTC-----------ACC-GCT-GC-T--AT----C---G----------------------------------------------------G--------------------------------------.------------ 9601
B.CI.88.UC1 GA-T-GGTT----------.-T-AAA-CTC---------G-ACC-GCT.-C-T--AT----.------------------------------C----------------------------------------------------------------.------------10078
B.CI.x.20_56 GA-C-GGTG----------.-T-AAAACTC---------G-ACC-GCT.--CT--AT----.AC----------------------------C----------------------------------------------------------------.------------10042
B.CI.x.EHO GA-CAGG.GA---------AT-AAGAC-.C---------G-ACC-GCT.--GT--AT----.------------------------------C----------------------------------------------------------------.------------10053
B.GH.86.D205_ALT GG-T-GGTT----------.-T-AAA-CTC---------G-ACC-GCT.-C----AT----.-----------------------------------------------------------------------------------------------.--------A---10082
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 GA-C-GGTG----------.-T-AAACCTC---------G-ACC-GCT.--CTA-AT----.AC----------------------------C----------------------------------------------------------------.------------ 9183
G.CI.92.Abt96 GGAC-GGTT----------..-AAAA-CTC-----------A.G-----------------.-------------------------------------C---------------------------------------------------------.------------ 9511
AB.CM.03.03CM_510_03 GG-T-GGTT----------.-T-AAA-CTC---------G-ACC-GCT.-C-T--AT----.AC------------------------.................................................................................. 9089
H2_01_AB.CI.90.7312A GA-T-GGTG----------.-T-AAGCCTC---------G-ACC-GCT.-C-T--AT----.-----------------------------------------------------------------------------------------------.------------10088
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 GA-T-GGCG----------ATTAA-TC-.C---------R-ACCTGCT.-C-T--AT----.-------------------------------------Y------------------------------------------------G--------.------------10065
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 TT---GG...---------.-T-AAT-CTC-----------A.C-Y--T-C-T--AT----.-----------------------------------------------------------------------------------------------.------------10065
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 GA-T-GGTG----------.-T-AAT-CTC---------G-ACC-GCT.-C-T--AT----.--------------------------------------------------------------------------------------G--------.------------10060
U.FR.96.12034 GGA-C-ATG----------.T-AAATGATC---------G-A.C-C--TC--T--AT----.-----------------------------------------------------------------------------------------------.---AA-G..... 9607
MAC.US.x.17EC1 ------...----------.----------------------.------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.------------10083
MAC.US.x.17EFR ------...----------.----------------------.------------------.--------------------------------------------------------------------------------------G--------.------------10083
MAC.US.x.1937 ------...----------.-----------........................................................................................................................................... 9055
MAC.US.x.2065 ------...----------.------------.......................................................................................................................................... 9054
MAC.US.x.251_1A11 ------...------A---.----------------------.---------T---A----.G----------------------------------------------------------------------------------------------.------------10078
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------...------A---.----------------------.------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.------------10081
MAC.US.x.251_BK28 ------...------A---.----------------------.------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.------------10053
MAC.US.x.80035 ------...----------.------------.......................................................................................................................................... 9054
MAC.US.x.81035 ------...----------.------------.......................................................................................................................................... 9055
MAC.US.x.85013 ------...----------.-----------........................................................................................................................................... 8987
MAC.US.x.87082 ------...----------.---------------....................................................................................................................................... 9028
MAC.US.x.92050 ------...----------.------------.......................................................................................................................................... 9048
MAC.US.x.92077 ------...----------.------------.......................................................................................................................................... 9055
MAC.US.x.93057 ------...----------.-----------........................................................................................................................................... 9052
MAC.US.x.93062 ------...----------.-----------........................................................................................................................................... 9021
MAC.US.x.95058 ------...----------.------------.......................................................................................................................................... 9042
MAC.US.x.95086 ------...----------.-----------........................................................................................................................................... 8910
MAC.US.x.95112 ------...----------.------------.......................................................................................................................................... 9044
MAC.US.x.96016 ------...----------.-----------........................................................................................................................................... 9054
MAC.US.x.96020 ------...----------.------------.......................................................................................................................................... 9047
MAC.US.x.96072 ------...----------.----------............................................................................................................................................ 9057
MAC.US.x.96081 ------...----------....................................................................................................................................................... 9045
MAC.US.x.96093 ------...----------.-----------........................................................................................................................................... 9054
MAC.US.x.96114 ------...----------.-----------........................................................................................................................................... 9049
MAC.US.x.96123 ------...----------.------------.......................................................................................................................................... 8944
MAC.US.x.96135 ------...----------.-----------........................................................................................................................................... 9039
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 8867
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 8859
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----T...------A---.----------------------.------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 9575
MAC.US.x.SMM142_patent -----T...------A---.----------------------.------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 9572
MAC.US.x.r80025 ------...----------.-----------........................................................................................................................................... 8910
MAC.US.x.r90131 ------...----------.-----------........................................................................................................................................... 9053
MNE.US.82.MNE_8 ------...------A---.----------------------.------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 9557
MNE.US.x.MNE027 -T----...------A---.----------------------.------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 9560
SMM.-.pE660.CG7G -T--CT....---------.----AT-CTC-----------A.------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.------------10087
SMM.CI.SIVsmCI2 -T---G....---------.-TA-AA-CTC----------AAGC----T--G-A--G-A-T.C-------------------------.................................................................................. 9147
SMM.LR.SIVsmLIB1 GA-TCGGTG---------T.-T--CT--TC----------AACC-GCT.-ACT--------.---------------------------------------A-T-------------G---------------------------------------.------------ 9140
SMM.SL.92.SL92B GG--GGAAC----------CTAAACTC--TA----------ACC-GCTT-GC---------.------------A-----------C-----A------C-A----------G-------TAGTA-GT--------------T--A---A-------A------ACA--- 9543
SMM.SL.SIVsmSL92A -T---G...----------.-TAAAA-CTC-----------A.C-A--T---GCACTGTAT.--------------------------.................................................................................. 9086
SMM.US.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 9130
SMM.US.D215 .......................................................................................................................................................................... 9128
SMM.US.FTq .......................................................................................................................................................................... 9149
SMM.US.G078 .......................................................................................................................................................................... 9157
SMM.US.G932 .......................................................................................................................................................................... 9121
SMM.US.M919 .......................................................................................................................................................................... 9159
SMM.US.M922 .......................................................................................................................................................................... 9138
SMM.US.M923 .......................................................................................................................................................................... 9146
SMM.US.M926 .......................................................................................................................................................................... 9155
SMM.US.M934 .......................................................................................................................................................................... 9131
SMM.US.M935 .......................................................................................................................................................................... 9138
SMM.US.M940 .......................................................................................................................................................................... 9202
SMM.US.M946 .......................................................................................................................................................................... 9159
SMM.US.M947 .......................................................................................................................................................................... 9143
SMM.US.M949 .......................................................................................................................................................................... 9135
SMM.US.M950 .......................................................................................................................................................................... 9146
SMM.US.M951 .......................................................................................................................................................................... 9155
SMM.US.M952 .......................................................................................................................................................................... 9135
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -T--CT....---------.----AT-CTC-----------A.------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.------------10091
SMM.US.x.F236_H4 -T--CT....---------.----AT-CTC----------CA.------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.------------10045
SMM.US.x.H9 GA-C-GGCT.---------.----AT-CTC----------CA.------------------.-------A------------------------------------------------------------------------------G--------.------------ 9566
SMM.US.x.PBJ14_15 GA-C-GGCT.---------.--G-AT-CTC----------CA.------------------.-------A---------------------------------------------------------------------------------------.------------ 9891
SMM.US.x.PBJA GA-C-GGCT.---------.--G-AT-CTC----------CA.------------------.-------A---------------------------------------------------------------------------------------.------------ 9890
SMM.US.x.PBJ_143 GA-C-GGCT.---------.----AT-CTC----------CA.------------------.-------A---------------------------------------------------------------------------------------.------------ 9603
SMM.US.x.PBJ_6P6 GA-C-GGCT.---------.--G-AT-CTC----------CA.------------------.-------A----A----------------------------------------------------------------------------------.------------10083
SMM.US.x.PGM53 GA-C-GGCT.---------.----AT--TC----------CA.------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------------.------------10020
SMM.US.x.SME543 GA-C-GGCT.---------.----AT-CTC----------CA.------------------.G----------------------------------------------------------------------------------------------.------------10118
STM.US.89.STM_37_16 -T---G...----------.TT--A---TC----------CA.--C--T-A-A--------.-------A---------------------------------------------------------------------------------------.------------ 9737
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MAC.US.x.239 CGGTGCTGGGCAGAGTGACTCCACGCTTGCTTGCTTA..AAGCCCTCTTCAATAAA.GCTGCCATTTTAGAAGTAAGCT.AGTGTGTGTTCCCATCTCTCCTAGCCGCCGCCTGGTCAACTCGGTACTCAATA.AT.AAGAAGACCCTGGTCTGTTAGGACCCTTTCTGC10247
A.CI.88.UC2 ---CA---------.C-G-------------------..---A------.------.-------A--.-----C---T-A------------------------T-------------TTCG-TGTTCATC-GAG-.--C-------------------------C-C--10280
A.DE.x.BEN ----A---------.C-G-------------------..---A-------------.-------G--.-----C---T-A------------------------T-------------TTCG-TGTTCATC-GAG-A-C.-------------------------CTC--10327
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----A---------.C-G-------------------..---A------.------.-------G--.-----C---T-.-.........................................................................................10172
A.GH.x.GH1 .......................................................................................................................................................................... 9480
A.GM.87.D194 .......................................................................................................................................................................... 9472
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---C----------.C-G-------------------.A---A------.------.-------G--.-----C---T-A.......................................................................................... 9636
A.GM.x.MCN13 ---CA---------.C-G-------------------.A---A------.------.-------G--.-----C---T-A------------------------T------------..................................................... 9713
A.GM.x.MCR35 ---CA---------.C-G-------------------.A---A------.------.-------G--.-----C---T-A------------------------T------------..................................................... 9588
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---C----------.C-G-------------------..---A----.--------.-------A--.-----C---T-A.......................................................................................... 9431
A.GW.87.CAM2CG ---CA---------.C-G-------------------..---A------.------.-------G--.-----C---T-A------------------------T-------------TTCG-TGTTCACC-GA--A-C.-------------------------CT---10340
A.GW.x.MDS .......................................................................................................................................................................... 9525
A.IN.07.NNVA ---C----------.C-G-------------------..---A-------------.-------G--.-----C---TCA------------------------T-------------GTCG-TGTTCACC-GAG-A-C.-------------------------CT---10304
A.IN.95.CRIK_147 ---CA---------.C---------------------..---A------.------.-------G--.-----C---T-A-------------------T----T-------------TTCG-TGTTCATC-GA--.--C-------------------------CT--- 9818
A.PT.x.ALI ---CA---------.C-G-------------------..---A------.------.-------A--.-----C-G-T-A-AG---------------------T-------------TTCG-TGTTCACC-GAG-A-C.------------------------------10321
A.SN.85.ROD --------------.C-G-C-----------------..--AA----C-T------.-------G--.-----C-............................................................................................... 9671
B.CI.88.UC1 --------------.C-G-------------------..--A-------.------..------A--.-----C---T-G------------------------T-------------TTCAATGCTCT-C--A-AT-..------------------------------10239
B.CI.x.20_56 -A------------.C-G-------------------..--A-------.------..------C--.-----C---T-G------------------------T-------------TTCA-TGCTC--C-GAG-TC..------------------------------10203
B.CI.x.EHO --------------.C-G-------------------..--A-------.------.A-----TA--.-----C---ACA------------------------T-------------TTCG-TGCTC--C--G.......-A--------------------C------10210
B.GH.86.D205_ALT -A---T--------.C-G-------------------..--A-------.------..------A--.-----C---.-A------------------------T--.----------CTCG-TGCTC--C-GA......T------------------------CT---10237
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 --------------.C-G-------------------..--A-------.------..-----TA--.-----C---T-G------------------------T-------------CTCG-TGCTCA-C-GAGAT-..-------------------------..... 9339
G.CI.92.Abt96 ---------------C-G-------------------CA-C-A------.------.-------AA------------A.---------GT............................................................................... 9599
AB.CM.03.03CM_510_03 .......................................................................................................................................................................... 9089
H2_01_AB.CI.90.7312A --------------.C-G-------------------..--A-------.------.-------A--.-----C---TCA------------------------T-------------CTCG-TGTTCAGC-GA--A-..-G-----------------------CT---10250
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --------------.C-G-------------------..--A-------.------.------TA--.-----C---TCA------------------------T-------------YTCG-TGT-CAGC....-WT..-G-----------------------CT---10223
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --------------.C-G-------------------..--A-------.------.------TA--.-----C---TCA------------------------T-------------TTCG-TGT-CAGC--T......-G-----------------------CT---10223
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --------------.C-G-------------------..--A-------.------.------TA--.-----C---TCA------------------------T-------------TTCG-TGT-CAGC--..-....-G-----------------------CT---10218
U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 9607
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------..-----------------.----------------------.-----------------------------------------------------.--.---------------------------------10247
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------..-----------------.----------------------.-----------------------------------------------------.--.---------------------------------10247
MAC.US.x.1937 .......................................................................................................................................................................... 9055
MAC.US.x.2065 .......................................................................................................................................................................... 9054
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------..-----------------.----------------------.------------------------T------------------------GG--.--.---------------------------------10242
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------G-------------------..---A-------------.----------------------.------------------------T------------------------GG--.--.---------------------------------10245
MAC.US.x.251_BK28 -A---------------G-------------------..---A-------------.---------------------C.------------------------T------------------------GG--.--.---------------------------------10217
MAC.US.x.80035 .......................................................................................................................................................................... 9054
MAC.US.x.81035 .......................................................................................................................................................................... 9055
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 8987
MAC.US.x.87082 .......................................................................................................................................................................... 9028
MAC.US.x.92050 .......................................................................................................................................................................... 9048
MAC.US.x.92077 .......................................................................................................................................................................... 9055
MAC.US.x.93057 .......................................................................................................................................................................... 9052
MAC.US.x.93062 .......................................................................................................................................................................... 9021
MAC.US.x.95058 .......................................................................................................................................................................... 9042
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 8910
MAC.US.x.95112 .......................................................................................................................................................................... 9044
MAC.US.x.96016 .......................................................................................................................................................................... 9054
MAC.US.x.96020 .......................................................................................................................................................................... 9047
MAC.US.x.96072 .......................................................................................................................................................................... 9057
MAC.US.x.96081 .......................................................................................................................................................................... 9045
MAC.US.x.96093 .......................................................................................................................................................................... 9054
MAC.US.x.96114 .......................................................................................................................................................................... 9049
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 8944
MAC.US.x.96135 .......................................................................................................................................................................... 9039
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 8867
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 8859
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------G-------------------..---A-------------.----------.-------............................................................................................... 9646
MAC.US.x.SMM142_patent -----------------G----------.............................................................................................................................................. 9600
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 8910
MAC.US.x.r90131 .......................................................................................................................................................................... 9053
MNE.US.82.MNE_8 -----------------G-------------------..---A-------------.------T---.-------............................................................................................... 9628
MNE.US.x.MNE027 --------T--------G-------------------..---A-------------.----------.----------C.--------C---------------T----............................................................. 9664
SMM.-.pE660.CG7G -----------------G-------------------..---A-------------.----------.----------.A------------------------T-------------T----------G-C-C--.---------------------------------10251
SMM.CI.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 9147
SMM.LR.SIVsmLIB1 -------------G---G-------------------..---A------T------.-------GA-.-----C----A.---------................................................................................. 9224
SMM.SL.92.SL92B -AT-------T---.C-G------------------G......A----C.------G-----A-C--.-----C---TC........................................................................................... 9613
SMM.SL.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 9086
SMM.US.CFU212 .......................................................................................................................................................................... 9130
SMM.US.D215 .......................................................................................................................................................................... 9128
SMM.US.FTq .......................................................................................................................................................................... 9149
SMM.US.G078 .......................................................................................................................................................................... 9157
SMM.US.G932 .......................................................................................................................................................................... 9121
SMM.US.M919 .......................................................................................................................................................................... 9159
SMM.US.M922 .......................................................................................................................................................................... 9138
SMM.US.M923 .......................................................................................................................................................................... 9146
SMM.US.M926 .......................................................................................................................................................................... 9155
SMM.US.M934 .......................................................................................................................................................................... 9131
SMM.US.M935 .......................................................................................................................................................................... 9138
SMM.US.M940 .......................................................................................................................................................................... 9202
SMM.US.M946 .......................................................................................................................................................................... 9159
SMM.US.M947 .......................................................................................................................................................................... 9143
SMM.US.M949 .......................................................................................................................................................................... 9135
SMM.US.M950 .......................................................................................................................................................................... 9146
SMM.US.M951 .......................................................................................................................................................................... 9155
SMM.US.M952 .......................................................................................................................................................................... 9135
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -----------------G-------------------..---A-------------.----------.----------.A--------C---------------T-------------T----------G-C-C--.---------------------------------10255
SMM.US.x.F236_H4 -----------------G-------------------..---A-------------.-------A--.----------.A------------------------T-------------T----------G-C-C--.---------------------------------10209
SMM.US.x.H9 ----------------RG-------------------..---A-------------G-------G--.-------............................................................................................... 9638
SMM.US.x.PBJ14_15 -----------------G-------------------..---A-------------.----------.----------.C------------------------T-----............................................................ 9996
SMM.US.x.PBJA -----------------G-------------------..---A-------------A----------.----------C.------------------------T-----............................................................ 9996
SMM.US.x.PBJ_143 ----------------RG-------------------..---A-------------A----------.-------............................................................................................... 9675
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----------------G-------------------..---A-------------.----------.----------.C--------------------------------------T----------G-.-C--.------C--------------------------10246
SMM.US.x.PGM53 -----------------G-------------------..---A-------------.------GC--.----------.A------------------------T-------------T----------G-ATC--.---------------------------------10184
SMM.US.x.SME543 -----------------G-------------------..---A-------------.----------.----------.A------------------------T-------------T----------G-C-C--A---------------------------------10283
STM.US.89.STM_37_16 -A--------T------G-------------------..T-TAT------------.-------A-------------A.----G-------------------T--------------------------...........---------------------------- 9892
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3’ LTR U5 end
MAC.US.x.239 TTTGGGAA.ACCGAAGCAGGAAAATCCCTAGCA. 10279
A.CI.88.UC2 --------.T--A----G---------------. 10312
A.DE.x.BEN --------.T--A-G------------------. 10359
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG .................................. 10172
A.GH.x.GH1 .................................. 9480
A.GM.87.D194 .................................. 9472
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 .................................. 9636
A.GM.x.MCN13 .................................. 9713
A.GM.x.MCR35 .................................. 9588
A.GW.86.FG_clone_NIHZ .................................. 9431
A.GW.87.CAM2CG --------A.--A-G------------------. 10372
A.GW.x.MDS .................................. 9525
A.IN.07.NNVA ------.-AT--A-G--T---------------. 10336
A.IN.95.CRIK_147 --------AC----G---------------T--. 9851
A.PT.x.ALI --------A.-G--G------------------. 10353
A.SN.85.ROD .................................. 9671
B.CI.88.UC1 --------A.--A-G------------------. 10271
B.CI.x.20_56 --C----GA.-T--G------------------. 10235
B.CI.x.EHO --------A.--A-G------------------. 10242
B.GH.86.D205_ALT --------A.-------G---------------. 10269
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 .................................. 9339
G.CI.92.Abt96 .................................. 9599
AB.CM.03.03CM_510_03 .................................. 9089
H2_01_AB.CI.90.7312A --------A.--T--------------------. 10282
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --------A.--T--------------------. 10255
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --------A.--T--------------------. 10255
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --------A.--T--------------------. 10250
U.FR.96.12034 .................................. 9607
MAC.US.x.17EC1 --------A.-----------------------. 10279
MAC.US.x.17EFR --------A.-----------------------. 10279
MAC.US.x.1937 .................................. 9055
MAC.US.x.2065 .................................. 9054
MAC.US.x.251_1A11 --------A.-----------------------. 10274
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------A.-----------------------. 10277
MAC.US.x.251_BK28 ----A---A.-----------------------. 10249
MAC.US.x.80035 .................................. 9054
MAC.US.x.81035 .................................. 9055
MAC.US.x.85013 .................................. 8987
MAC.US.x.87082 .................................. 9028
MAC.US.x.92050 .................................. 9048
MAC.US.x.92077 .................................. 9055
MAC.US.x.93057 .................................. 9052
MAC.US.x.93062 .................................. 9021
MAC.US.x.95058 .................................. 9042
MAC.US.x.95086 .................................. 8910
MAC.US.x.95112 .................................. 9044
MAC.US.x.96016 .................................. 9054
MAC.US.x.96020 .................................. 9047
MAC.US.x.96072 .................................. 9057
MAC.US.x.96081 .................................. 9045
MAC.US.x.96093 .................................. 9054
MAC.US.x.96114 .................................. 9049
MAC.US.x.96123 .................................. 8944
MAC.US.x.96135 .................................. 9039
MAC.US.x.97009 .................................. 8867
MAC.US.x.97074 .................................. 8859
MAC.US.x.MM142_IVMXX .................................. 9646
MAC.US.x.SMM142_patent .................................. 9600
MAC.US.x.r80025 .................................. 8910
MAC.US.x.r90131 .................................. 9053
MNE.US.82.MNE_8 .................................. 9628
MNE.US.x.MNE027 .................................. 9664
SMM.-.pE660.CG7G --------A.----G------------------. 10283
SMM.CI.SIVsmCI2 .................................. 9147
SMM.LR.SIVsmLIB1 .................................. 9224
SMM.SL.92.SL92B .................................. 9613
SMM.SL.SIVsmSL92A .................................. 9086
SMM.US.CFU212 .................................. 9130
SMM.US.D215 .................................. 9128
SMM.US.FTq .................................. 9149
SMM.US.G078 .................................. 9157
SMM.US.G932 .................................. 9121
SMM.US.M919 .................................. 9159
SMM.US.M922 .................................. 9138
SMM.US.M923 .................................. 9146
SMM.US.M926 .................................. 9155
SMM.US.M934 .................................. 9131
SMM.US.M935 .................................. 9138
SMM.US.M940 .................................. 9202
SMM.US.M946 .................................. 9159
SMM.US.M947 .................................. 9143
SMM.US.M949 .................................. 9135
SMM.US.M950 .................................. 9146
SMM.US.M951 .................................. 9155
SMM.US.M952 .................................. 9135
SMM.US.SIVsmE660-FL10 --------A.----G------------------. 10287
SMM.US.x.F236_H4 -----A--A.----G------------------. 10241
SMM.US.x.H9 .................................. 9638
SMM.US.x.PBJ14_15 .................................. 9996
SMM.US.x.PBJA .................................. 9996
SMM.US.x.PBJ_143 .................................. 9675
SMM.US.x.PBJ_6P6 .................................. 10246
SMM.US.x.PGM53 .................................. 10184
SMM.US.x.SME543 --------A.----G------------------. 10315
STM.US.89.STM_37_16 .................................. 9892
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IV-1 Introduction

Complete genomes of HIV-1, HIV-2, and SIV sequences are
represented in the alignment.

For HIV-1, we include representatives of the M group sub-
types and CRFs, plus representatives of groups N, O, and P.
For HIV-2, we include representatives of group A, group B,
HIV-2 CRF_01AB, and both genome sequences available for
other HIV-2 groups (G and U). For the SIVs, we include rep-
resentatives of all species for which full genome sequences are
available. The principle in deciding which sequences to include
in this alignment was to provide a representative sampling of all
primate lentiviruses which have had complete or nearly com-
plete genomes sequenced. Many HIV-1, HIV-2, SIVsmm and
SIVmac genomes were not included, but they can be found in
the HIV-1/SIVcpz and HIV-2/SIVsmm alignments.

The alignment was based on the previous version published
last year, produced by a hidden Markov model using HMMER
and manual editing using the programs BioEdit and Se-Al. It
is codon-aligned, meaning that the correct translation reading
frame has been maintained as much as possible; in the case of
overlapping frames, obviously one will not translate correctly.
We have tried to “reset” the alignment so that each new gene
starts in the first frame; this means some empty columns have
been inserted. The HIV-2/SIVsmm vpx gene is postulated to be
a duplication of the vpr gene and thus there may be two alter-
native alignments of this region of the genome, as there are for
the duplicated stem-loops of the TAR element.

The annotation is based on known protein coding regions in
HIV-1 and on annotations found in SIV sequence database en-
tries. The protein cleavage sites that create Gag p17, Gag p24
and other mature peptides from the Gag and Gag-Pol precursor
polyproteins have been experimentally determined for HIV-1
and at least one strain of HIV-2, but the study of analogous
cleavages in SIV polyproteins have not been published. Two
representative genomes have been translated: HIV-1 subtype B
strain HXB2, and MAC239. The translations are provided as a
visual aid for finding landmarks in the genomes.
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IV-2 Sequences

Primate lentivirus (PLV) Sequences in the complete genome alignments.

Name Accession Country Author Reference

H1B.FR.83.HXB2 K03455 France Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)
H1A1.UG.85.U455_U455A M62320 Uganda Oram, J.D. ARHR 6(9):1073-1078 (1990)
H1C.ET.86.ETH2220 U46016 Ethiopia Salminen, M.O. ARHR 12(14):1329-1339 (1996)
H1D.CD.84.84ZR085 U88822 D.R.C. Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H1F1.BE.93.VI850 AF077336 Belgium Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
H1G.SE.93.SE6165_G6165 AF061642 Sweden Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
H1H.CF.90.056 AF005496 C.A.R. Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H1J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 Sweden Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
H1K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 Cameroon Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
H1O.BE.87.ANT70 L20587 Belgium Vanden

Haesevelde, M.
J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

H1O.CM.91.MVP5180 L20571 Cameroon Gurtler, L.G. J Virol 68(3):1581-1585 (1994)
H1O.CM.94.BCF06 AB485666 Cameroon Takekawa, N. Unpublished
H1O.CM.96.96CMA102 AY169803 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMA104 AY169802 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.99.99CMU4122 AY169815 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.x.pCMO2_3 AY618998 Cameroon Tebit, D.M. Virology 326(2):329-339 (2004)
H1O.FR.92.VAU AF407418 France Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805

(2002)
H1O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
H1O.US.99.99USTWLA AY169814 United States Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.US.x.I_2478B AB485668 United States Takekawa, N. Unpublished
H1N.CM.02.DJO0131 AY532635 Cameroon Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)
H1N.CM.95.YBF30 AJ006022 Cameroon Simon, F. Nat Med 4(9):1032-1037 (1998)
H1N.CM.97.YBF106 AJ271370 Cameroon Roques, P. AIDS 18(10):1371-1381 (2004)
H1P.CM.06.U14788 HQ179987 Cameroon Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)
H1P.FR.06.RBF168 GQ328744 France Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)
CPZ.CD.06.BF1167 JQ866001 D.R.C. Li, Y. J Virol 86(19):10776-10791 (2012)
CPZ.CD.90.ANT U42720 D.R.C. Vanden

Haesevelde, M.M.
Virology 221(2):346-350 (1996)

CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 EF535993 Cameroon Van Heuverswyn,
F.

Virology 368(1):155-171 (2007)

CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 DQ373065 Cameroon Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 EF535994 Cameroon Van Heuverswyn,

F.
Virology 368(1):155-171 (2007)

CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 DQ373066 Cameroon Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.CM.98.CAM3 AF115393 Cameroon Corbet, S. J Virol 74(1):529-534 (2000)
CPZ.CM.98.CAM5 AJ271369 Cameroon Muller-Trutwin,

M.C.
J Med Primatol 29(3-4); 166-72
(2000)

CPZ.GA.88.GAB1 X52154 Gabon Huet, T. Nature 345(6273):356-359 (1990)
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 AF382828 Gabon Bibollet-Ruche, F. ARHR 20(12):1377-1381 (2004)
CPZ.TZ.00.TAN1 AF447763 Tanzania Santiago, M.L. J Virol 77(3):2233-2242 (2003)
CPZ.TZ.01.TAN2 EF394357 Tanzania Takehisa, J. J Virol 81(14):7463-7475 (2007)
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 JQ768416 Tanzania Takehisa, J. Unpublished
CPZ.TZ.09.UG38 JN091690 Tanzania Rudicell, R.S. J Virol 85(19); 9918-28 (2011)
CPZ.US.85.US_Marilyn AF103818 United States Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)
MAC.US.x.239 M33262 United States Kestler, H. Science 248(4959):1109-1112

(1990)
H2A.DE.x.BEN M30502 Germany Kirchhoff, F. Virology 177(1):305-311 (1990)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=K03455
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M62320
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U46016
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U88822
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF077336
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF061642
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF005496
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082394
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20587
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485666
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169803
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169802
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169815
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY618998
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF407418
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ302646
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169814
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485668
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY532635
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ006022
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ271370
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ179987
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ328744
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ866001
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U42720
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF535993
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ373065
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF535994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ373066
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF115393
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ271369
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=X52154
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF382828
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF447763
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF394357
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ768416
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN091690
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF103818
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M33262
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M30502
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H2A.PT.x.ALI AF082339 Portugal Reeves, J.D. J Virol 73(9); 7795-804 (1999)
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST M31113 Senegal Kumar, P. J Virol 64(2):890-901 (1990)
H2B.CI.x.EHO U27200 Cote

D’Ivoire
Rey-Cuille, M.A. Virology 202(1):471-476 (1994)

H2B.GH.86.D205_ALT X61240 Ghana Dietrich, U. Nature 342(6252):948-950 (1989)
H2G.CI.92.Abt96 AF208027 Cote

D’Ivoire
Brennan, C.A. ARHR 13(5):401-404 (1997)

H2U.FR.96.12034 AY530889 France Damond, F. ARHR 20(6):666-672 (2004)
COL.CM.x.CGU1 AF301156 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 75(2):857-866 (2001)
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 FJ919724 Cameroon Aghokeng, A.F. Infect Genet Evol 10(3); 386-96

(2010)
DEB.CM.99.CM40 AY523865 Cameroon Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)
DEB.CM.99.CM5 AY523866 Cameroon Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 AJ580407 D.R.C. Dazza, M.C. J Virol 79(13):8560-8571 (2005)
DRL.x.x.FAO AY159321 Hu, J. J Virol 77(8):4867-4880 (2003)
GOR.CM.04.SIVgorCP684con FJ424871 Cameroon Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con FJ424863 Cameroon Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 M66437 Ethiopia Fomsgaard, A. Virology 182(1):397-402 (1991)
GSN.CM.99.CN166 AF468659 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 76(16):8298-8309 (2002)
GSN.CM.99.CN71 AF468658 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 76(16):8298-8309 (2002)
LST.CD.88.SIVlhoest447 AF188114 D.R.C. Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)
LST.CD.88.SIVlhoest485 AF188115 D.R.C. Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)
LST.CD.88.SIVlhoest524 AF188116 D.R.C. Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)
LST.KE.x.lho7 AF075269 Kenya Hirsch, V.M. J Virol 73(2):1036-1045 (1999)
MND-1.GA.x.MNDGB1 M27470 Gabon Tsujimoto, H. Nature 341(6242):539-541 (1989)
MND-2.CM.98.CM16 AF367411 Cameroon Takehisa, J. ARHR 17(12):1143-1154 (2001)
MND-2.GA.x.M14 AF328295 Gabon Souquiere, S. J Virol 75(15):7086-7096 (2001)
MND-2.x.x.5440 AY159322 Hu, J. J Virol 77(8):4867-4880 (2003)
MNE.US.x.MNE027 U79412 United States Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)
MON.CM.99.L1_99CML1 AY340701 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 77(23):12523-12534 (2003)
MON.NG.x.NG1 AJ549283 Nigeria Barlow, K.L. J Virol 77(12):6879-6888 (2003)
MUS-1.CM.01.CM1239 EF070330 Cameroon Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)
MUS-
1.CM.01.SIVmus_01CM1085

AY340700 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 77(23):12523-12534 (2003)

MUS-2.CM.01.CM1246 EF070329 Cameroon Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)
MUS-2.CM.01.CM2500 EF070331 Cameroon Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)
OLC.CI.97.97CI12 FM165200 Cote

D’Ivoire
Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 HM803690 Cameroon Ahuka-Mundeke,
S.

J Gen Virol 2010 Aug 25

RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 HM803689 Cameroon Ahuka-Mundeke,
S.

J Gen Virol 2010 Aug 25

RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AF382829 Gabon Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)
RCM.NG.x.NG411 AF349680 Nigeria Beer, B.E. J Virol 75(24):12014-12027 (2001)
SAB.SN.x.SAB1 U04005 Senegal Jin, M.J. EMBO J 13(12):2935-2947 (1994)
SMM.CI.79.SIVsmCI2 JX860430 Cote

D’Ivoire
Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)

SMM.LR.89.SIVsmLIB1 JX860431 Liberia Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.SL.92.SIVsmSL92A JX860432 Sierra Leone Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
STM.US.89.STM_37_16 M83293 United States Novembre, F.J. Virology 186(2):783-787 (1992)
SUN.GA.98.L14 AF131870 Gabon Beer, B.E. J Virol 73(9):7734-7744 (1999)
SYK.KE.x.KE51 AY523867 Kenya Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM L06042 Kenya Hirsch, V.M. J Virol 67(3):1517-1528 (1993)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082339
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M31113
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U27200
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=X61240
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF208027
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY530889
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF301156
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ919724
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY523865
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY523866
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ580407
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY159321
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ424871
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ424863
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M66437
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF468659
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF468658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF188114
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF188115
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF188116
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF075269
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M27470
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF367411
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF328295
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY159322
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U79412
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY340701
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ549283
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF070330
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY340700
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF070329
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF070331
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FM165200
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM803690
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM803689
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF382829
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF349680
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U04005
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860430
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860431
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860432
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M83293
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF131870
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY523867
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L06042
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TAL.CM.00.266 AY655744 Cameroon Liegeois, F. Virology 349(1):55-65 (2006)
TAL.CM.01.8023 AM182197 Cameroon Liegeois, F. Virology 349(1):55-65 (2006)
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 U58991 Uganda Soares, M.A. Virology 228(2):394-399 (1997)
VER.DE.x.AGM3 M30931 Germany Baier, M. Virology 176(1):216-221 (1990)
VER.KE.x.9063 L40990 Kenya Hirsch, V.M. J Virol 69(2):955-967 (1995)
VER.KE.x.AGM155 M29975 Kenya Johnson, P.R. J Virol 64(3):1086-1092 (1990)
VER.KE.x.TYO1_patent DJ048201 Kenya Omori, T. Patent: WO 2007049749-A 13

03-MAY-2007; DNAVEC
CORPORATION

WRC.CI.97.97CI14 AM745105 Cote
D’Ivoire

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

WRC.CI.98.98CI04 AM713177 Cote
D’Ivoire

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AM937062 Gambia Locatelli, S. Virology 376(1):90-100 (2008)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M30931
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L40990
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M29975
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DJ048201
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM745105
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM713177
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM937062
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5’ LTR U3 start
H1B.FR.83.HXB2 .TGGAAGGGCTAATTCACTCCCAACGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGGATCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGAGAAGTT 169
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 .--------T-----T-------TAA----GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-----------G------------------A-----A-C---G-TC--------A----------TG-TT--A-----------GTCAGA---AG--GC 169
H1O.CM.91.MVP5180 .----T---T-----T-------TAAG---GC---A-----G-----C-----A--T-----T--G--A-T-----------G----TGT--------G--A-----ACCT----TC--------A----------TG-TT--A--G--------GTCAG----AG--GC 169
H1O.CM.94.BCF06 .----T---T-----T-------TAAG---GC---G-----G-----T---G-AC-T-----T--G--A-T-----------G---A-----------G--A-----ACCT-----C--------A----------TA-TT--------G-----GTCAG-----G--GC 169
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.x.pCMO2_3 .--------T-----T------CTGCG---GC---G-----G-----T-----AC-T-----T--G--A-T-----------G------------------A-----A-CT----TC--------A-----G----TA-TT--------------GTCAGA--CTG--GC 169
H1O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .----T---T-----T-------TAA----GC---G-----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T-----------G----GG------------A------CCA----TC--------A-----G----TA-TT---T----------GTCAGA--CTG--GC 169
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B .----T---T-----T-T-----G-A----GC---G-----G-----T--------T-----T--G--A-T-----------G------------------------A-CT--G-TC--------A----------TA-TT--------------GACAGA---TG--GC 169
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.06.BF1167 .-----------TA-TGG--T-C-AAG---GC--CA--A--A---ACC-----G-TTA----T-----AATA----------G------T-----------------AG-T--------T---TGTAGA--T----TA-TT---T---------CA--C......CCACC 163
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.98.CAM3 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.98.CAM5 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 .--------T--G--T-----AGGA----------G--------C--C---G----T-------------T---------C-G-------------A----A-----A-CA----TC-----CTGT-------------T---A-----G--CC-GACAGAG---C--G- 169
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.01.TAN2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn .--------T--G--T-T---AG-A----------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT---------C-G------T-----C--------T--AG-A--------C--A--A-A---GC------TT---T----C--TC-CACAGA----G-AG- 169

5’ LTR U3 start
MAC.US.x.239 .--------A-TTA-T--AGTGC-A-------TAGA---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G-----AT-A-A--A----G----G-T-----CT----A-----A--T-----C---AA---A-----C---CTA-GG--AT----C--T--AA-T......GTA-C 163
H2A.DE.x.BEN .--C-----A-GT--T--AGTAGGA-G-----TAGA-----A--CA-A-ACC-AG-AA-AGAGG----GATAA-A--A----G------T--T--T-AT--------AG-A--G--C---A--TA---C--G---CTG-GG---------T----A--A......CTC-C 163
H2A.PT.x.ALI .--------A-GT--T--AGTG-GA-------TAGA---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G----GATAA-T--A----G---------T--T-AT--------A--A--G--C--GA--TT------G---CTG-GG--------------A--T......GTCCC 163
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .......................................................................................................................................................................... 0
H2B.CI.x.EHO .--------A-TT-CT-TAGTG-GA----G--TA-A--A--A--CACA-ACT-AG-AA-TGA-G-----ATTG-GT---GA-G--------------AT--------AG-A--------CAA-TT------C---CTA-GG--------G---A-AA-T......-T-A- 163
H2B.GH.86.D205_ALT .--------A-GTA-T-TAGTG-GA-------CAGA--AT-A--CACA-ATT-TG-GA-TGA-G-----ATTG-GT---GC-G---A-----T--T-AT-----------A--GC----CAAATA------T---CTG-GG-----G--------A---...-T-CCAGC 166
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 0
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .----T---A--TA-T----TG--A-----G--A-G-----GA--T---ATGC--TGA--GAGTGG--AATAA-AGA-----G---AGCT---T-------C--G-----A--G--C--GAGAGT------C-TC----TT--------C-----G--C......CT-CA 163
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 .-----------TA-TGG-----GA-------G--C---T-AAT---C-ACTGTG-GA-TGAGTGG--TCT-A-TGGA--C-TCAT----------GAT--A-----A-CA-----C--T-----A----------TG-GGC--T---A------G-CT..T-T.G-TGA 166
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 .................................................................-ATAGGTAA-TTCC-GGCAACAG-GG-GGT-GA--A-GGCAC-T-A--GAGA--TAA---GCCA--G----TA-GGG-T--TAGGAG---G--A......CCA-- 99
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 .--------A-TTA-T--AGTG--A-G---A-GA-G---T-G-----C-ATGCTCTTA-TGAGTGG---ATAG-AGA--GA-G------T--T---GAT--------T-C---G--C---AA-TG--------------TT--A--G-----T--G--C......CT--C 163
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
STM.US.89.STM_37_16 .--------A-TTA-T--AGTG-G.................................................................................................................................................. 23
SUN.GA.98.L14 .----------CTGGT-----AG-ACC---G----A---T-G---T---ATGCAG-AA-TGAGTGG----T-A-AA---GC-G---AG-T-----CAA------T--AG-G---------AA-G-------C---CTA-GG-------C------CACC......-TTGA 163
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ........................................................................................................---A-C-C-G--C--GT-A-T-----------TA-GGG-A-----T---AA----......-TAGA 60
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .----G--CA--TA-TGG--A-C-AAG---G-GC-A-----GA----C-ATGC-CTAA-TGA-TGG---ATTA-AGA-----G---AGCA--TT-C--T--------C-C---GA-G--C-GATG---C--C-TT----TTG--T----G--G--A--T......GTC-C 163
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.KE.x.9063 .----T---A-TTA-T-----G--A-G--GA-TAGA-----CA-C----ATGCTCTTA-TGA-TGG--AAT-A-TGA-----G-A-CGC--GGT--A----A-----CG-A--------C-GCTG------C-TT----T------------G--A---......-T-CA 163
VER.KE.x.AGM155 .----T---A-TTA-T-----G-TA-G---A-TA-G------A------ATGC-CT-A-TGA-TGG--AAT-A-TGA-----G-A-CGCA-GGT--AA---A--T-----A-----C--GAG-TG------C-TC----T------------G----CC......CT-CA 163
VER.KE.x.TYO1_patent .----T---A-TTA-T-----G-TA-G---A-TA-G-----GA------ATGCTCTTA-TGA-TGG--GATAA-TGA-----G-A-TGC--GGT-GAAG--A-----A--A----TC--TAAATG------G-TC----TT--------G-----G--C......TTACA 163
WRC.CI.97.97CI14 .----G-ATA--T--TGG--AGCTA-----G----A--AG-GA-C--C-ATGCAC--A-TGA-TGG--GCTGA-AGA--GC-G---AGCT------GA---A--------A----GG---AA---A-----G-------GG--AT-G--T-----AC-CTTCAGTG-AGA 169
WRC.CI.98.98CI04 .----GTATA--T--TGG--T-CTA-----G----A--AG-GA-C--T-ATGC--T-A-TGA-TGG--ACTGA-AGAA-G--G----GCA------GAG--A-----C--AC-C-GG---AA---A-----C-----T-GG--AT----G--T--G--ATTTAGTG-AGA 169
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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TCF-1 alpha
H1B.FR.83.HXB2 AGAAGAA......GCCAACAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGC......CTGCATGGAATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTCAAGAAC. 326
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 ----AG-CTA...-GAG-T-C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-T......GCC------T-T--A--TA-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--TG-T--TATGATAACT--C--A---CT----C----G. 329
H1O.CM.91.MVP5180 ---GAG-CTG...-GT--T-C-AAT--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-T......AAT------GCT--G--TG-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GC--AACA--T--A----TGC-AAA---C--A---CT----CCC--G. 329
H1O.CM.94.BCF06 ---GAG-CTG...-GT--T-C-AAT---G-TG-T---C-T-----T--A-CTT-T......AATT----TTAT--G--TGAAC-C-AG---A-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GCC-CACA--TG-A--T-TGC-AAA---C--A---CT----CCC--A. 329
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.x.pCMO2_3 -------CTA...-GA--T--GT-T----GAG-T-AAC-CC-G--T--A-CTT--......AAC-----CT-T-GG--T--AC-CG-----A-AC-GA-A---CA------T---TCA----GCCGCACC---G-T--TATGATAACC--C--A--TCT----C-C--G. 329
H1O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---G---CTA...-GA-----GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--......AAC-----CT-T--A---AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--TG-T--TATG-TAACCA-C--A---CT---T--C--G. 329
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B -A--AG-CTG...-GA--TGTGT-T----GGG-TCATC-CC-G--T--A-CTT-T......AAC-----CT-T--A--T--AC-CG----GA-AC-GA-A---CA---------ATCA--G-GCAACACC--TG-T--TAAGATAACC--C--A----T----CCC--G. 329
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.06.BF1167 ------G...............-AT--A-GG-ATCTAC-CA-G-------CTT--TCCTATGGAAGA-ATGACCC-A-T......G-----C----G-TA----A-------TCTGAA--G--TAGAAGA-----A---A-----AGA-----------------A.... 308
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.98.CAM3 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.98.CAM5 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 ----C--......-----TG-------T----A-T--C----G--T--CA-AT-TCAGCATGG-ATG-A-GAT--G---......-A---G--C--G-TC---C-C---------A-G--G--C--AAGA--T--T---A----A-AA-------------A---AG--. 326
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.01.TAN2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn ---GCGG......-----T----------C--A--TAC--C-G-----CA--T--CAGCATGGAATG-A-GAT--AC-T......G-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA----GA--TAA------------A---------CG----. 326

TCF-1 alpha
MAC.US.x.239 ---T--G......--AC-GG-G-AT---G-GCATTAT--AA-G--T--A-CTCAAACTTCC-A-TGG-ATGACCC-TGG......G----G--TC---CA----A------TCCAACT--G--C-ACAC-T-TGA---ATAT-TTAGAT-C--A--AG-G--TGGA-G-A 321
H2A.DE.x.BEN -C----G......--AG-GG---AT---GC--A-T----AG-------A-CACAAACAAGCAGA----ATGAT--GC-T......G-G--GACA----T----CA-------TC-ATG--G--C-A-A-CT---A----TTCACT---T-C--A--AG-G--TGG-C--A 321
H2A.PT.x.ALI -C-----......-GGG-GG-CACT----CTCA-T--C--C-------A--ACAAACAAGCAG-----ATGACACGC-T......G-G--GACA----TT-----A------CCTAAG--G--TCA-G--T---AA---TTTATT--A--C--A---G-A--TGG-T--A 321
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .......................................................................................................................................................................... 0
H2B.CI.x.EHO --C----......C-AG-GG-C-AG--A-C-CATT-TC--G-G--T--A-CACAGACCTCCGCATGG-ATGACCCCC--......GA---GACCC-T-TC---CA-------TC--T--------A-G-CT-TG-----TTCAGCAG-TTC--A---G-G--TGG-T-TC 321
H2B.GH.86.D205_ALT --CGACC......CGAG-GG-G-AG--A-C-CATT--C-AA-G-----G-CACAGATCTCCTCATGG-ATGACATCC-T......G-G--GACTC-TATC---CA------TTC--T---G----A-G--T-TG----TTTCA-TAG-TT---A--AG-G---GG-T--C 324
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 0
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 T--G--G......--ACG---CT-T----GACA-T-TC--A-G--T--A-CACAGATGGGGGAAG--CCTGAT-GAATAGATC-TG-------C--G-TC----A-------CCGAAGT-G--G..................-T-GA-T-C-GCCC-......G-C-TGT 303
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 GT-TA--......-ATCC-TC--AT----CACAAT--C-T--G--TT-AAGCCAGCTGGGGG-C-TG-A-GACCCCTGG......G----GAG-C-TATC---CAC--CA-TCCAATGT-G---..................-T-GACTT-ATA-CCCT-AAA---C-GC 306
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 GCCT--G......A--CTTG---AT----GGGATGC------G--T---A-TCAGACCCCT-AAACACCTGA---GTTA......G-G...--C-GG-T----GTC--CA-TCCA-ATAG----..................A-TAC--C--TTA----AAGG...-CAT 233
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 ---G--G......--T--G--TA-T------CA-T--C--C-G--T----CTCAAGTGGCCTATG-G-ATGAC-CCTGG......-A---GACCC-G-T-----A-------CCA-TA------G-GG-CT-TG-T--TT-GAG------C--A---C-GG-GCC-TCAG 321
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
STM.US.89.STM_37_16 .......................................................................................................................................................................... 23
SUN.GA.98.L14 T-----C......AGGG-TCCTAATC-TCCTTGTCAAGCCC---TG-A-TCC---CAGCAAGG-GT-AATGAA--CCCTTG-...G----GAGAC-TATC----CA-----TCC-ACT--G--C..................T-TGATTT-AG--CCATACAG---C--C 306
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM G-G-TGC......TTGG-GT-T-AG-----T--ACT-C-CC-C--T--A-CCTCT...GGGACAGGG-AGT-C--AC-T......G-G--GAACC-CAT-----AC--CA--CC--A---G--C......T-T-CAC-AG-CTG-GA-ATGG-CCGC-TGCAGTTAG-GA 209
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 CC-G---......---C-GG-T-AG...-GACA-T-T---C-C-------CCCAGATTGAA...TGG-A--GC--CCCTTG-...-A---GACA--G-T-----AA---A-TCCA-T-------..................-TT-A-T-CAACCC-G--AG-TTT--GG 300
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.KE.x.9063 T-----G......--AG-G-CCT-T----GACATTA----GCG--T----CACAAATAAAAGA-G-CCCCGAT-GCAT-AGTC-TG----GACC--G-TC----A-------CCTATGT-----..................-T--A-T--GACCCAA--AGAC--T-TT 309
VER.KE.x.AGM155 T--G---......--AG-A-C-T-T--A-GGCATT-----G-------A-CACAACTGCATGAAG-CCCTGAT-G-ATAAATC-TG-----A-A--G-CA----A------TCCAATGT-G--T..................-TT-A-T-CGACCCC-CAAGGG--T--T 309
VER.KE.x.TYO1_patent T--G---......--AC-A-C-T-T--A-GACATT--C-AG-C--T--A-C-CAGATGGGAGAAG--CC-GAT-G-AT-AGCC-TG----GA-C--G-T-----A------TCCTATGT-G---..................ATA-A-T-CGACCCCA-TCGGG--T--T 309
WRC.CI.97.97CI14 -TC---TAATACA-A-CCAT-CTAT----GA-AT-AG--AC-G--T--A-CAT-TGCTGAG...-CA-AGGATCCCTGG......G-----CATC-G-TC----A-------CCTAAG--G--C...TG-G-TT-T-TAGC--GAAGA-TC--T-GAC-G-CA-TCGC-A 327
WRC.CI.98.98CI04 GTCTA-TGACAGCT-TC-GT-CTAC-----G-A--AGC-------T--A-GCT--CAAGAA...TCA-AGGATCC-TGG......G-----CAC--G-TC----A-------CCT--A-----C...TG-G--T-T-TGGC-AGTAGA-TC--T-GAC-TA-A-TAGC-C 327
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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TCF-1 alpha
H1B.FR.83.HXB2 ......................................................................................TGCTGACA................................................................TCGAGCTTGCT. 345
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 ......................................................................................GA--A-A-...................................................ACTGCTGACCTGA.....AGATTGC 357
H1O.CM.91.MVP5180 .........................................................................................-A-.............................................................................C 333
H1O.CM.94.BCF06 .........................................................................................-A--TAAG..................................................ACTGC...TAACATGAAGATTGC 357
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.x.pCMO2_3 ......................................................................................GA--A-A-...................................................CTGCTGA...CCTAAAGAAGATGGC 359
H1O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ......................................................................................GA--A-......................................................AACTGC...TGAC-TGAAGATTGC 356
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B ......................................................................................GA--A-......................................................AACTGC...TGACATGAAGGTTGC 356
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.06.BF1167 .........................................................................................-A-GGA..................................................CTGCTTCCGGCAAC-ACA-AA-AAC 339
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.98.CAM3 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.98.CAM5 ..................................................................................................................................................GCGCCTGCGCAG-A--AAC----G 24
CPZ.GA.88.GAB1 .........................................................................................----T...........................................TTAG.ACTGGCGCATGCGC.ACAAGAAC----G 362
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.01.TAN2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn .........................................................................................---TG...........................................GCTGTAACCGCGCAGGCGC.AATA-AAC----G 363

TCF-1 alpha
MAC.US.x.239 AG...TCAGGCCTGTCAGAGGAAGAGGTTAGAAGAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTTCTTAACATGGCTGACAAGAAGGAAACTCGC...---.............................................................................. 407
H2A.DE.x.BEN AG...TCAGGATTGCCAGAGAAAGAATGGAAGGCAAAACTGAAAGCAAGAGGGATACCATATAGTGAA.....................-A---GGAACAACCATACTTGGTCA.......................AGGCAGGAAGTAGCTA.CTAAGAA-C.AGCTGA 442
H2A.PT.x.ALI AG...TCAGGCCTGCCAGAAGATGAGTGGAAGGCAAGACTGAAAGCAAGAGGGATACCATTTAGTAAGAACAGGAACAGC.........---TTTGGTCA.....................................GGGCAGGAAGTAACTACTG..AAA-C.AGCTGA 439
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .......................................................................................................................................................................... 0
H2B.CI.x.EHO AG...TCAGGAATGCCAGAGAAAGAGTGGAAGGCTAAACTGAGAGCAAGAGGAATACCTACAGAG........................-AGACAGGAAATAACAGCACAAAGAGGAACT.................AGCTAACACTGCATAGAGAAGGAA-CTAGCTGA 447
H2B.GH.86.D205_ALT AG...TCAGGGCTACCAGAGGAGGAGTGGAAGGCTAGACTAAAAGCAAGAGGGATACCTACAGAT........................-AGGCAAGAGACAGCAGCATAAACAGGAACT.................AGCTGACACTGCACAA.GAAGGAA-CTAGCAGA 449
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .................................................................................................................................................................TC--ATGCA 9
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 0
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 TTAAGGACATGCACGAACAT......GCAAAGCGC......................................................-AGTGTCAG.....................................................................-AC 344
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 CTGCGAAGATACAAAATACTGCTTTCGCTTTTGACTGCAAGAGGAAG..........................................-AG-CAAACCGCAAACCGCAGCACATCCTCTTGCAGCCCGGTTGCTAAGGCAACCGGGCTAGCGCATGCG-A-TGGCTTGC 434
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 GT...TCAGACTTGCATAGGATG......TGGTTTGTGTGGTTAAGC..........................................-AGA-GACTTGGTTGCCTGGGAGACGGGGGTTGG..............ACATGGGCG..................GGCTAT 320
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 CA...CAAGGC..............................................................................-A--CACAAAACCACATCCTATG.........................GAGTTGTCATGGTGATGACAT-AAGAAC----G 385
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
STM.US.89.STM_37_16 ................................AGAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTTCTAAAGATGGCTGACAAGAAGGAAACAAGC...---.............................................................................. 80
SUN.GA.98.L14 CTGAAGAGTTCAAGCATGTT......ACTAGTCTGCAGTGGGAGGTG..........................................-AG-TTAACCGCAAACCGCATCCTCTTGCATCGCCT............AGGCAACGGGGCTAGC.GCAT......GC--GC 409
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GACAAACAGGAAAACCACAAGAG..................CTGCAGTCAGCACTTAGTAAGAACATCTCC..................-AGG-GACTCCATGGTGACAAGCTCGG.....................CCCAGGGGA........................ 298
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ACATGCATGGTCTT............GTTAAGAGGAAG...................................................-AG-CTAACCGCAGGCTTGCGGTTAAGCTAACTAGGCCGTTGCCTAGGAGATGACATAAAGAAGT...........GCTGA 396
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.KE.x.9063 TTGAAGACATGCATGCAATA......GTGAAGAGGAAG...................................................-AG-TAACCGCAGGCTTGTGGTTAAG......................CCGTTGCCAGGGAGATGACAT-T--AAC----G 400
VER.KE.x.AGM155 TTACAGACTTATATTCAACA......GTTGGTACAGGAAAC................................................-AG-CGACCACAGGCTTGCGGTTTCC......................TGGTTGCCTAGGAGATGACAT-AAGAAC----G 403
VER.KE.x.TYO1_patent TTACTGACATGCATGGGCTG......GTGAAGAGGAAG...................................................-AG-CAGACCGCAAGCCTGCGGTTAGA.....................ACATCACCATGGAGATGACAT-AA-AAC----G 401
WRC.CI.97.97CI14 CTGGGAAAGAGGCCATTGAGAGTCTCTATAAGAACAAGAAGCAGTGCAAG.......................................-AGAGACATGTTGCAGTAGGAAGTGGCTTTGCGGTTAAGCTACAT...CCTGAGACTGTGTACCAACGGA-TTAGCAA-CA 455
WRC.CI.98.98CI04 AAGGAGAAGATGCTATTGAGACCCTCCATAAAGAGAAGCTGAAGCGGCACAAG....................................-AGAGACATGTTGCAGTAGGATGTGGTTTTGTGGTTACGCTACATCCTGGACCTGTGTACCAACGAACT-A-CAACCATGC 461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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H1B.FR.83.HXB2 ..ACA...AGGGACTTTCCG...................CTGGGGACTTTCCA..............GGGAGGCGTGG.CCTGGGCGGGACTGGGGAGTGGCGA...GCCCT..CAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCT.TTTTGCCTGTACT................. 453
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 TG---CTGT--A-------A.GCAAAGACTGCTGACACTGC------------.GTG..........--AG--ACA--GGGC--TTC--GGA-T--CTAA........----..----AG---------------C---.--C---T-----C................. 487
H1O.CM.91.MVP5180 TG---CTGC----------A......GACTGCTGACACTGC------------GCGTG.........--AG--ATAA-GGGC--TTC--GGA-T--CTAA........----..-----G-------------------.--CC--T-----C................. 460
H1O.CM.94.BCF06 TG---CTGC----------A......AACTGCTGACACTG-------------GCGTG.........--AG--ATAA-GGGC--TTC--GGA-T--CTAA........----..-----G-------------------.--C---T-----C................. 484
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.x.pCMO2_3 TGC-GCTGT----------A.ACAGAGACTGCTGACACTGC------------.CGGT.........------GA-ATGGGC--TTC--GGA-T--CTAA........----..-----G---------------C---.--C---T----AA................. 490
H1O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.SN.99.99SE_MP1299 TG---CTGC----------A.GCAGAGACTGCTGACACGGC------------.GTGT.........------GACA-GGGC--TTC--GGA-T--CTAA........----..-----G---------------C---.-ACC--T-----C................. 487
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B TG---CTGT----------A.ACAAAGACTGCTGACATTGC------------GCATG.........--AG--ACAA-GGGC--TTC--GGA-T--CTAA........----..----AG---------------C---.--C---T-----C................. 488
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 ...........................................................................................................................................T-C-C--T------................. 14
H1N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.06.BF1167 TGCAGACG-A-------TACTAAAGGGACTTTCCAGTATGG-A-TGG--...............................AG---G-T-G--T---T-----TTT...---CG.-T--GA-.A----------------T-GCACT-----GA................. 456
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.98.CAM3 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.98.CAM5 ..---A...---------TAA.....................-----------A..............--G--A-GCTCA..-------.ACA---C----TTTC..A----..----AG---------------C---.--C---T-----G................. 129
CPZ.GA.88.GAB1 ..--TCTGC----------A....................A---AC.-----GG.............--AGA-GTG-TCGGGA------GT-----T-----TTT..-----..---.AG-------------------.--C----------................. 473
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.01.TAN2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn ..-..CTG.A--------TA...AGGGACTTTCCA.....A---AC.G----...............AA-G--GTG--T-A.------A.ACA---C----TTTT..A----..--A-GA-------A-------C---.C-C---T------................. 480

NF-κ-B-II NF-κ-B-I TATA Box 5’ LTR U3 end 5’ LTR R repeat begin
TAR element start

+1 mRNA start site

MAC.US.x.239 ..-ACAGC-----------A..................CAA-----TG--A-...............---GA-GTACTGGGGA--A-CCGG-C----AC-........---ACTTTCT-GA--T---A-TATCA----AT--CGCT-----T-C...AGTCGCTCTGCGG 531
H2A.DE.x.BEN ..GGCTGC-----------A..................GAA----CTG-AA-...............CAAG--A-G-AC.A----A--AG----T-G-GAA-.....-----CAT-CT-A---T---A-T-T-C-C---TC--GCAT----T-C...AGTCGCTCTGCGG 568
H2A.PT.x.ALI ..GACTGC-----------A..................GAA----CTG-AA-...............CA-G--AAG-AC.A----A--AG----T-G-GAA-.....-----CAT-CTC.---T---A-T-T-C-C---GC--GCAT----T-C...AGTCGCTCTGCGG 564
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .............................................................................................................................................................AGTCGCTCTGCGG 13
H2B.CI.x.EHO ..TACTGC---.-------A..................GAA----CTG-AA-...............A-TG--A-G-AC.A----A--AG-A---AG-.AA-.....----ATCA---CT---T---A-T-T-C-C---T-G-GCAT----T-C...AGTCGCTCTGCGG 571
H2B.GH.86.D205_ALT ..CACTGC-----------A..................AAA-A--CTG-AA-...............A.TG--A-GA-C.AA---A---GT---TTG-GAA-.....----ATTA-ATCT---T---A-T-T-C-C---TC-CGCAT----T-C...AGTCGCTCTGCGG 574
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.FR.96.12034 ..................................................................................................GAA-.....-----CAA-TGAT---T---A-T-T-C-C---C---GCAT----T-C...AGTCGCTCTGCGG 64
COL.CM.x.CGU1 ..............................................................................................................................................................TGGAGTTCTGAC 12
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ..-GGTCT---T-------A......GTTGCTAAGGAGA-ACCATGGCAA-T..............GA--GA-G-CCT..GG-C-GTACGGG-A-TG-CCT........A-CCG-TTTG--------A----C-A----C-G-A--TATCCAC.TGGAGTT......... 137
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 0
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 TTTGCGGTT-----------...................-CA-----------CAGTGGGTGGATCG-A-GC-GTACAGGGGC--TACTGGGA-T-GC-T.........T-CCCTCAGAG-------A------A----CGC-G--T----ACTC............... 471
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 TG--GAGC-----------A...........GGACGGGCGG---AGG---.............................................................GCC--CT-G-------------------.C-CC--T---T-GG...GAG.......... 518
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...............................................................................................................GG............................................AGTCTCTACTACA 15
MND-2.CM.98.CM16 ................................CGTCGGGTG-----G-GGT--...ACCCAACCTGGCT-CATATAA-CAGCTC--TTTG-GCTT--AGT-A-TCTCT----...........G-G-GGCTACCAGAT-GAGCCTGGGTGTT.CTCTGGTGAGTCTTGGA 123
MND-2.GA.x.M14 ...........................................................................................................................G-G-GGCTACCAGAT-GAGCCTGGGT-GT-CTCTGGTGAG....... 40
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .............................................................................................................................................................AGTCGCTCTGCGG 13
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 ....CCTT--TTG-----........GGTTTTGCCC.......................................................................................T---A---TCTG----.C-GC--T---TAGA................ 374
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 ..--TGAG-----------A.........................GGG-GGAGA.............CT-G-CG--ACTGGGA-T..........-GC-T.........G-CCCGT-C-G--CA---------------.--GC-------AAAC..AGTCTCTGCTTGG 493
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
STM.US.89.STM_37_16 ..GACAGC-----------A...................-AA---G--G-AA.............CA---GA-G..TAC.TG--AG-A-CTG-T--G-.AA-.....-----TTT-CT-T---T---A-TA--A-C---TA-AGCT-----T-C...AGTCACTCTGCGG 204
SUN.GA.98.L14 ..TAGAGT------------...............................................-AC---GAG--GGAG-CTT.........................ACC--CT-A-------------------C--CGC.----T-GGG..AGTCTCTGCTCAG 502
SYK.KE.x.KE51 ........................................................................................................................................................CGA..AGTTGCAGCTAGC 16
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .........-----C-GGGC...............................................---G-AA-GCTCA-CCT--T-C...................................---A----C-A----.C-G-AG--A-C-GCGG.AGTTGCAAC.... 371
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ...TCAGC-----------A..............................................G--TG-TGCGA-.GGC--TACTTGGGA-T-GC-T..........-CCCTCAGAG-------A------A----CGC-G--T----ACTC............... 491
VER.DE.x.AGM3 .........................................................................................................................................................C................ 1
VER.KE.x.9063 AC-G.....----------A.....................A-----------.............G--CG---CAT-.GGC--T.AC-GGGA-T-GT-T.........TACCCTCAGAG-------A------A----CGC-G--T----ACTC............... 505
VER.KE.x.AGM155 AC.......----------A..................G-AC-----------.............A--CG--ACAT-.GGC--T.AC-GGGA-T-GC-T.........TACCCTCAGAG-------A------A----CGC-G--T----ACTC............... 509
VER.KE.x.TYO1_patent AC.......----------A..GCG...............AA-----------.............A--CG--ACAT-.GGC--T.CC-GGGA-T-GC-T.........TACCCTCAGAA-------A------A----CGC-G--T----ACTC............... 508
WRC.CI.97.97CI14 TGCT-ATG-ACTGGGACATTGGGAGGAGACT......GGGA--T-C---GT..............................................................GGTTT-G-CCT---A---T--A----.C-G-AG--A-CT.....GGTTGCAGTTTTC 551
WRC.CI.98.98CI04 TA-TGGACT-----C-....GGGTGGAGAC.....TTGGGA--A-----GT..............................................................GGTTT-G-CCT---A---T--A----.C-G-AG--A-C--TTGCAGTCTTCTG.... 555
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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H1B.FR.83.HXB2 .....................................GGGTCTCTCTGGTTAGACCAGA..TCTGAGCCTGGGAG..CTCTCT..GGCTA.ACTA..GGG.AACCCA............................................................... 513
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 ........................................................................---..------..---CG.G---..---.------............................................................... 27
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 .....................................-------GG-TAGAG------G..--------C-----..---C--..---CT..---..-CTG-----G............................................................... 547
H1O.CM.91.MVP5180 .....................................------TAG-TAGAG------G..--------C-----..---C--..---CT..---..-CTG-----G............................................................... 520
H1O.CM.94.BCF06 .....................................-------GG-TAGAGA-----G..--------C-----..---C--..---CT..---..-CTG-----G............................................................... 544
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.x.pCMO2_3 .....................................-------GG-TAGAGA-----G..--------C-----..---C--..---CT..---..-CTG-----G............................................................... 550
H1O.FR.92.VAU .....................................-------GG-TAGAGA-----G..--------C-----..---C--..---CT..---..-CTG-----G............................................................... 60
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .....................................-------GG-TAGAGA-----G..--------C-----..---C--..---CT..---..-CTG-----G............................................................... 547
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B .....................................-------GG-TAGAG------G..-T------C-----..---C--..---CT..--G..-CTG-----G............................................................... 548
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .....................................----------T-C-G-------..-TA-----------..------..-----.G-.-..---.------............................................................... 73
H1N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.06.BF1167 .....................................--C---TGTCT-AGCT------..-----A--------..T-----..--.--GT-AGGGCATG-GA---............................................................... 519
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................--------T-C---------..-TA-----C-----..------..--TC-GTAG-....-.------............................................................... 57
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................--------T-----------..-TA-----------..------..-----GCA....A--.------............................................................... 57
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................--------T-----------..--------------..------..-----ATAGGA...-.------............................................................... 58
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................--------T-G---------..--------------..------..-----ACA.-..---.------............................................................... 58
CPZ.CM.98.CAM3 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.98.CAM5 .....................................T---------T---G-------..-TA-----------..------..-..GCC-GC-..---.------............................................................... 188
CPZ.GA.88.GAB1 .....................................--------T-CAC-G-------..-T------------..------..A.-C-GTGA-..-.-.------............................................................... 532
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 ......................................-C---TG-CTAA-CTG-----..--------------..------..--TAGTGGCTGGCTAG-GA--G............................................................... 63
CPZ.TZ.01.TAN2 ......................................-C---TG-CTAAACTG-----..--------------..------..--.--GTGGTGGCT-G-GA--G............................................................... 62
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ......................................-C---TG-CT-AACTG-----..--------------..------..--TAGTGACTGGTAAG-GA--G............................................................... 63
CPZ.TZ.09.UG38 ......................................-C---TG-CT-AGCAG-----..--------------..------..--TAGCGACTGGTAAG-GA---............................................................... 63
CPZ.US.85.US_Marilyn .....................................--------TC-C-.--------..-AA-----C-----..------..-----GTG--....-.------............................................................... 538

TAR element end
MAC.US.x.239 AGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA.............-GT-----CCAGCACTAGC-GG-.A---------T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGC--TTGGCCG..GTGCTGGGCAGAGT..GACTC.CACGCTTG........................... 651
H2A.DE.x.BEN AGAGGCTGGCAGATCGAGCCCTGAGA.............-GT-----CCAGCACTAGC-GG-.A---------T-TT-C--GCTG-.ACTCT-A...CCAGT--TTGGCCG..GTACTGGGCAGAC...GGCTC.CACGCTTG........................... 687
H2A.PT.x.ALI AGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA.............-GT-----CCAGCACTAGC-GG-.A---------T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGTG-TTGGCCG..GCACTGGGCAGAC...GGCTC.CACGCTTG........................... 683
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST AGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGAGGTTCTCT..CCA-CACTAGCA-G----G-CTGGG-.GTTC----CT--.A-----A..............CCAGTG-TTGGCCG..GCACTGGGCAGAC...GGCTC.CACGCTTG........................... 132
H2B.CI.x.EHO AGAGGCTGGCAGATCGAGCCCTGGGA.............-GT-----CCAGCACTAGC-GG-.A---------T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGC--TTGGCCG..GTGCTGGGCAGAC...GGCTC.CACGCTTG........................... 690
H2B.GH.86.D205_ALT AGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA.............-GT-----CCAGCACTAGC-GG-.A---------T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGC--TAGGCCA..GTGTTGGGCAGAC...GGCTC.CACGCTTG........................... 693
H2G.CI.92.Abt96 ...............................................................................--GCTA-.ACTCT-A...CCAGCG-TTGGCCG..GTGCTGGGCAGAGY..GGCTC.CACGCTTG........................... 55
H2U.FR.96.12034 AGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA.............-GT-----CCAGCACTGGC-GG-.A---------T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGT--TTGGCCG..GTACTGGGCAGAGT..GACTC.CACGCTTG........................... 184
COL.CM.x.CGU1 TCTT.........................................G.CC-GG.CT.GCGCC-.GAGC----A-T-GCT-GC-AGCTATC-GC--TGCCT-AGT-TG-GTAGCTTG...CTTGGTTGAAGGGCTTGAGGGACTC.......CAGTCCCCTCGCGCTAAGGG 127
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ..................................GCATCCAGCGGG-CC-GGT-GGTA...AAGCG---------..-C--TGCCTAT-CAG-CCACCA-CCTG.AGCGGCCTGGGAGCCCTAGGTTGGGG..............................ATGCTAGCT 237
DEB.CM.99.CM40 ..........................CGGGAGTCGCGCCT-GCGAG-CC-GGTGAGTA...GAGCG---------..-C--TGCTCA--GGGA--GCCTAGCT--AGCGGCCTGGGAGCCCTGAGCTGGGG...............................TAGGCACT 108
DEB.CM.99.CM5 ..........................CGGGAGTCGCGCCTAGCGAG-CC-GGT-GGTA...GAGCG---------CC--TG-CTGCTAGTG----CCTA-CTC-AGTGGCCTGGGAGCCCTGAGCTGGGGTTAGGTACTCCTCGGCACG..................... 120
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ......................................--A--TG--T-CG--T-TCTC..CAGCG---------..-C--.....-AG-GG-CTTA-C......AGCGGCCTGGGAGCCCTCTAAGGTATTG............................CAACAAGTA 89
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................------G--AC.--------..--A-----------..------..--TCTT-GC-....-.------............................................................... 56
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ....................................A-TC.TCT-ACTAGG-------...CTA---------T-.TTCGCTGGTTAGCCT-ACCCG-TTGGC-A-CGGGGGTA.AGGACTC................................................ 551
GSN.CM.99.CN166 ..............................................--C--C-T-TTTCAC.AGCG---------CC--TG................................GAGCTAGGTAAAGCGGCCTGGGAGCCCTTT.....GCTAG..........AAGACGG 76
GSN.CM.99.CN71 ..............................................--CC-CCGT-TCCAC.AGCG---------CC--TG................................GAGCTAGGTAGAGCGGCCTGGGAGCCCTTGC...CTAGAG...........GACGGT 77
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 ........................................--CT-GCTC-GG-GA-CAGCAGTC-CT------T.GAGCACACTG-.TC-GCTA.AGCA-TC-G--CTGGGAGGCTACACTTAGCACCCACCTGGGCCTGATCA.....GCCTAGGGAGC.TAAGGGCTC 639
MND-1.GA.x.MNDGB1 G.AGGCTAAGGGTTGTATCTCTGAGC............A-ATC-C--TAGAGC-AGGACCAGAGTCCTGA-T--CTGGGTCTGAGCA-CTC---CGG--CTG-T-ACCTCGAGGTAGTGGAACTCCTTGCTTG..................................... 135
MND-2.CM.98.CM16 AGGAGTGCCTGCTTGTAGCCCTGGGT.............-GT--G-A--CCCCTGGCTTG...-AGCT-----CAGCTCG--AGGT-T-CCTGA-GA--CTC-T-GGGGGCTCCCTTGCTTGGTCTTGGTAGACCTCTAGCAGTCTCGGTGGCCAAGAGGCTGTGGGATT 277
MND-2.GA.x.M14 ........................................--CT-GAA-GAGTG--T-C.T-G-AGC------C-GTTCGCAGGCCC--GGCT-GTA-CTCTGGGT-GCTCGTCAGGTGTTCTGGAAAGGTCTCGCTAAGTGAGCACTCTTGCTTGGTTTTGGTAGACCT 169
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 AGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA.............-GT-----CCAGCACTAGC-GG-.A---------T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGC--TTGGCCG..GTGCTGTGCAGAGT..GGCTC.CACGCTTG........................... 133
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................A-C-GCTCG---CCA.-AGCGGC.CT---AGC--TTGGAGCTAGGTAAAGCGGCCTGGGAGCCCTTG..........CCTAGAGAGTTGGTGAAGCTGA 87
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 ...............................................CAG-TCTAGCTCCGCAGCG---------..-C---GGAACTAGGTAA-GC--..............................CCTGAGAGCCCTTG.....CCTAG...........GAGAAC 75
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ................................................AG--CTAGCTCCGCAGCG---------..-C---GGAACTAGGTA--GC--..............................CCTGGGAGCCCTTG.....CCTAG...........GAGTAC 74
MUS-2.CM.01.CM1246 .............................................TCTTC-GTCT-C-CAG...CG-------G-.C-CTCA.........................................GAACTAGGTAGAGCGGCCTGAGAGCCCTTGCCTAG...GGGTTGAGA 77
MUS-2.CM.01.CM2500 ...........................................G---TC-CCTGT-TCCGC.AGCG---------CC---G................................GAGCTGAGTAGAGCGGCCTGGGAGCCCTTG.....CTCAG...........AAGGAA 78
OLC.CI.97.97CI12 .......................................-GTCT-GCTCGG-------CCT-GA-------A-T-CTT--GGCAGCCTGCTTTG-GC-CCTGGGTGTGCTTGGCAGGTGGTTAAAGAGTAAGAACCTCAG.............................. 475
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 AGG..CTGCCAGATTGAGCC.TGGGTGTTCTCTGGTAA-TCTGAA-CA-C-T--G-CTGGG-.GTTCG-----GAAGGCAAGCCTAAGAGC---.CT--TG-GGT-TTGGTA..GACCCTCGCCTGGCGAC.TG..GCCATTG.....CCAGTAGCAGAGACTCCG.... 644
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
STM.US.89.STM_37_16 AGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGA.............-GT-----CCAGCACTAGC-GG-.A-------A-T-TT-C--GCTA-.ACTCT-A...CCAGC--TTGGCCA..GTGCTGGGTAGAGT..GGCTC.CACGCTTG........................... 324
SUN.GA.98.L14 AGG....CTAGGCGACGACCCT.................................G---GG---.CA---.A---CTGG--TGTC-.--CCTGA.............GTGAGCACTTGCTGA.GCACCTCACCCGAGCCTGATCAGCTTG............GGGAGCTA 606
SYK.KE.x.KE51 TCTCCTCAGCGGCCTGGGAGCCC........................TAGG----TG-TAG.AGCG---------CC--TG-CAGT.....-AA-GGCTAGT-AG..ACAAGGACTG.....ATCCACCTAGCCTCTACAATTCTCCGTTA................... 130
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ......................................TAG------CCAGC-G--....TGGGAGC----A---ACTGG-AG.A-CGGCCCGGGAGCCCTTG--AGT......AAAGGCTAGTGAG.GTCCGGGTTTG.....GCCGCCCGGTCTTCGGCAGCTCTCCG 486
TAL.CM.00.266 ............................................-G-CTGC---GTG-TCACAGCGT--------AC--TGGCCACCGGTA-AGCGTCCTGGGAGACCTTGCCGGTAAACGCTCAGTAGACATCCCGCTGCTTGCTTCGCG.....A............. 108
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ....................................A-T.CTCT-ACTAGG-------...CT------------.TTCGCTGGT-AGCCT-ACCTG-TCTGG--ATCCAGGGGTAAGAGCCTC.............................................. 574
VER.DE.x.AGM3 .....................................A-TCTCT-ACTAGG-------...CT----------T-.TTCGCTGGTTAGCCT-ACCTG-TTGGC-A-CAGGGGTA.AGGACTC................................................ 81
VER.KE.x.9063 ....................................A-T.CTCT-ACTAGG-------...CT----------T-TT-G--GGTTA.GCCT-AC.CT--T.TGG---.CCAGGGGTAAGGACTC.............................................. 585
VER.KE.x.AGM155 ....................................A-T.CTCT-ACTAGG-------...CT----------T-TT-G--GGTTA.GCCT-AC.CT--T.TGG---.CCAGGGGTAAGGACTC.............................................. 589
VER.KE.x.TYO1_patent ....................................A-T.CTCT-ACTAGG-------...CT----------T-.TTCGCTGGTTAGCCT-ACCTG-T.TGG--A.CCAGGGGTAAGGACTC............................................... 588
WRC.CI.97.97CI14 TGCCTGAGGCTAGGTGCCTGCGT.............A-T-GTC--AC-TGGCCTAGCACTC-GA-T-----A-T-GTGGT.................CC..C--TTGGCTCAGAGACTCAGGTAGGAGGCTGTCACTCGCTTG........................... 662
WRC.CI.98.98CI04 .....CCTGAGGCTAGGTGCCTGCGT..........A-T-GTC--AC-TGGCCTAGCTCTC-GA-T-----A-T-.GTGG-..................CCC--TTGGCTCAGAGACTCAGGTAGGAGTCTGTC.CTCGCTTG........................... 663
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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H1B.FR.83.HXB2 ..........................................CTG.CTT......AAG...........CCT......CAATAAAGC..TTGCCTTG..AGT....GCTTCA.AGTA...GTGTGTGCCCGTCTG.TT.GT........GTGACTCT.GGTAACTAGAGA 594
H1A1.UG.85.U455_U455A ...................................................................................----..--------..---....----G-.----...---------------.--AT-.........-------.------------ 64
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 ..........................................---.---......---...........---......---------..--------..---....----T-.----...---------------.--TT.........--------.------------ 108
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 ..........................................---.---......--C...........G--C......--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----T-.............CA--C--.---GT------- 623
H1O.CM.91.MVP5180 ..........................................---.---......--C...........G--......---------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............A--C--.---GT------- 596
H1O.CM.94.BCF06 ..........................................---.---......--C...........G--......---------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............A--C--.----T------- 620
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.x.pCMO2_3 ..........................................---.---......--C...........G--......---------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............A--C--.----T------- 626
H1O.FR.92.VAU ..........................................---.---......--C...........G--......---------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............A--C--.---GT------- 136
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ..........................................---.---......--C...........G--......---------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............---C--.----T------- 623
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B ..........................................---.---......--C...........G--......---------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............A--C--.----T------- 624
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 ..........................................---.---......---...........---......---------..--------..---....---AA-..--G...----------A--CA.--C-.........--A-----.----C------- 153
H1N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.06.U14788 .................................................................................------..--------..---....-AG-A-A.-C-...--------T-A----.--C..........AG.-----.----T------- 64
H1P.FR.06.RBF168 ...........................................................................................------..---....-AG-A-A.-C-...--------T-A----.--C..........AGA-----.---GT------- 57
CPZ.CD.06.BF1167 ..........................................---.---......--C...........G--......---------..------G...--AGTGT....T..-TC-GT.-----CC-ATC--A.T-CC-CGCCGGCCCTG-GG-AGA.-ATC-CTC--- 609
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ..........................................---.---......---...........---......---------..--------..---....-AC-TG.--C-...---------TA--CA.--CA.........--------.------------ 138
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ..........................................---.---......---...........---......---------..--------..---....----.-.----...----------A--CA.--C-.........--A-----.----T------- 137
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ..........................................---.---......---...........---......---------..------G...---....AAC-TG.--C-...----------A--CA.A-TT.........--------.----T------- 138
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..........................................---.---......---...........---......---------..--------..---....---G--.----...--------------A.--CA.........--------.----T------- 139
CPZ.CM.98.CAM3 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.98.CAM5 ..........................................---.---......---...........---......---------..--------..---....-AC-TG.--C-...---------TA--CA.--CA.........--------.------------ 269
CPZ.GA.88.GAB1 ..........................................---.---......---...........---......---------..--------..---...GTA--TG.--C-...---------TA---A.--CA.........-AC-----.------------ 614
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 ..........................................---.---......--C...........G--......---------..C-----G...--A....-TG-T..-AC-...----------A-T-CA-ACCGCGT.........--GCCCTGGGG------ 144
CPZ.TZ.01.TAN2 ..........................................---.---......--C...........G--......---------..C-----.-AG---....-..-T..-AC-...----------A-T-C.A-AT........C-C-TT-GCCCTGGGG------ 143
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ..........................................---.---......--C...........G--......---------..------G...--AGTGT....T..-AC-GT.-----CC-ATT--A.TACC-CGT..........--ACCCTGGGG------ 144
CPZ.TZ.09.UG38 ..........................................---.---......--C...........G--......---------..C-----.-AG---....-T-....-AC-...----------A-T-CA-ACC.........-C----ACCCTGGGG------ 144
CPZ.US.85.US_Marilyn ..........................................---.---......---...........---......---------..--------..---....----T-.----...---------TA--C..--CA.........--------.------------ 618

Poly-A signal 5’ LTR R repeat end 5’ LTR U5 start
MAC.US.x.239 .........................................CT--.---.....A---........CCCT--T.....---------..-.---A-T..TTAGAAGTAAG-T.-.GT...------T---A---.C-CCTAGCCGCCGCC--GTCAA.CTCGGTACTCA- 749
H2A.DE.x.BEN .........................................CT--.---.....A---........ACCT--T.....---------..-.---A.-..TTAGAAGCAAGTT.-AGT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCA-..TCGGTGTTCAT 784
H2A.PT.x.ALI .........................................CT--.---.....A---........ACCT--T......--------..-.---AAT...TAGAAGCAGGTT.-AAG...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCA-..TCGGTGTTCAC 779
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .........................................CT--.---....AA---........ACCT--T......--------..-.---AGT...TAGAAGCAAGTT.-AGT...-----CT---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCA-..TCGGTGTTCAT 229
H2B.CI.x.EHO .........................................CT--.---.....A--A........CCCT--T......------A-..-.----.A..TTAGAAGCAAGAC.-AGT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCA-..TCGGTGCTCC- 786
H2B.GH.86.D205_ALT .........................................CT--.---.....A--A........CCCT--T......------.-..-.---A.A..TTAGAAGCAAGT..-AGT...------T---A---.C-CCTAGTCGC.GCC--GTCAC..TCGGTGCTCC- 786
H2G.CI.92.Abt96 .........................................CT--.---...ACA---..........A---CTT....--------..-GC-AAAT...TAGAAGTAAG--AGTGT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCAC.CTCGGTGTTC-C 156
H2U.FR.96.12034 .........................................CT--.---.....A--A........CCCT--......---------..-.---AGT...TAGAAGCAAG-TA-.GT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCA-..TCGGAG-TTC- 280
COL.CM.x.CGU1 TAGATAGGTG...............................CT-TG-A-................TATAAGAG.....--------T.GA-TTTGAA..GC-TCAA--AG-G.TT-G...AGTAC-AGTTTCAC-TCCGCCTTCTC........................ 214
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 C.TCGGCACG...............................CT--.---.....AGCTGCATTCT.ATTG-CCAG....-------..TG--GTAA....CAGCAA.............C----C---T-TCA-CA--CAGATCCTTAGTGTGGGGGCCT.......... 335
DEB.CM.99.CM40 CCTCGGCACG...............................CT--.---......GCTACGCTTCTATAG-CCAG....-------..TG--GTAA....C-GCAA..............------CTG-CCTCATCATTGACTCCAGG-.................... 196
DEB.CM.99.CM5 .........................................CT--.---......GCTGCATTTT.ATTG-CCAG....-------..TG--GTAA....C-GCAA..............------CTG-CCTCATCATTGACTCCAGG-.................... 197
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 CCCAGACAAG...............................CT--.--C....GTGCTGCTTTTG.ATGA-CATA....-------..TCA-TTAA....C-GGCA..............TCT---CTTT-CTCCTCATTAGTGGGTTCC.................... 178
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ............................................................................................-----..---....-AA-T..--C-...--------T-A---A.--CA.........-.A-----.---GT------- 55
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ..........................................---.---......--C...........G--......---------..-----A-TG.---....-AA-T..--C-...--------T-A---A.--CA.........-.A-----.---GT------- 136
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .........................................CT--G---....CAT-T..........AG--......-------C-...---TCGCT.TAGTCGCTA-ATTGGAGTCAA---CTCATT...............GCTGC-CCGAG-CTCTAG-GGT--AC 641
GSN.CM.99.CN166 TAGAATTTCG...............................CT--.---...GCCT-AGGCT...TATGA--.......------..CT-CCAAAG-..-TAA.CGAG-CTGCTC-C....AT-CATTGG-.TC-AGGTCGGGCTTG....................... 168
GSN.CM.99.CN71 AGATTCTCGG...............................CT--.---...GCCCTAGGGC...TTTAGTGGCT...--------.CT-C-AAAG-..TACAGCAAG-CTGCTC-C....AT-CATTGG---G-GA-C-GGCTTGG....................... 176
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 CTAG.....................................CT--.--.....ACTTTAAA...G....---T.....-------AA.G----TCAT..T--TAGAAAG-AC.-AGC...TA----CT-ATAG-.AG-CTCTTTCTCCTTC-C-CTG.-T-C-G-GATCT 745
MND-1.GA.x.MNDGB1 .........................................CT--.--.......-T..........TGT--T.....--------TAAC-TAGAA...TTAGAGCAAG-G-.GTA-...----TAT--AT-G--CGCCTCTCTTCT....................... 211
MND-2.CM.98.CM16 GACTACCG.................................CT--.---....GCTTT.......TAAGTGCT.....-------AG.C--A--CAAGTTAAGAA.AAGCA-.GTG-...----ACT-G-C-A-.T--GTCTTTGGT.............AG-AACTCT. 376
MND-2.GA.x.M14 CTAGCAATCTCTAGGCCAGGAGATTGTGGGTTAGACTACCGCT--.---.....GCT.......ATTGATGCT.....--------G.C--A---GA..TTAGAA.TAGCA-.GTA-...----ACT-GTCCA-.T--GTCCTTGAT.............AG-AACTCT. 298
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .........................................CT--.---.....A---........ACCT--T.....---------..-.---A-T...TAGAAGTAAG-C.-.GC...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCAA.CTCGGTACTC.. 228
MON.CM.99.L1_99CML1 CCCCGGCTCG...............................CT--.---........TAGTA...AGGC-T-ACAGCC--------....................................................................-GCTT-A--GAGACTT 146
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 TGGTTCTCGG...............................CT--.---..TGCTTC-AAGC...TTATTG.AGCCCA--------TAG-A-AACC.AAG-CAAGTCT.............................................................. 144
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 TGATTCTCGG...............................CT--.---..TGCTTC-AAGC...TTATTGAAGCCCA-------.G..........................................................................TTG----AC 132
MUS-2.CM.01.CM1246 CCCCGGCTCG...............................CT--.---...GCAG-AA...GGCTTTTA-ATAGCC.--------TCC---AAAC.AACC-GCGA-TC-A...............----TCA-.C-GT--GGCGTCTAAGAGTAGAC---TG-CG-CAC 191
MUS-2.CM.01.CM2500 TAGACCCCGG...............................CT--.---...GCTT-CTTCAGGCTTTAT-..AGCC.--------.CT---AAC-.AACT-GCGA-TC-A...............----TCA-.CA-T-GCGGCGC....CTAGAAGT--......... 179
OLC.CI.97.97CI12 .........................................CT-TG--GTGT.GAG--A...................-------.................GCTGAG-AA-AGAAGACTC-C---CT-G-GTGTT--AC-CATCCAGGT-A.................. 549
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 .........................................CT--.---...GCTT.-A.......TTG---......--------T.C-------A..GT-TACAAG-AA-.GCA-...----------A-T-.A--CC-CAGGACAACCCT................. 730
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
STM.US.89.STM_37_16 .........................................CT--.---.....AT-T........ATCT--T.....---------..-.---AAT..TTAGAAGTAAG.C.-AGT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GTCAA.CTCGGTACTC.. 420
SUN.GA.98.L14 GAGGCTC..................................CT--.---...TGC-GTACA...AG...---T.....--------..CC------A..GT-TTACTGCAAG.CAA......----T-----G-TC-C.TCTTTCTCCTTCT....A.AACCCTGTTC-. 709
SYK.KE.x.KE51 .........................................CT-A.---...TACT-CGCG..CTGATCAGCC.....--------T.G-GTTAACT..-CAAGTAA-GAGT...GC...TCTCA-CTGTTCTGCCGGC--CTCCCAGAAG.--G-AC--G--AC..... 233
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM TTG......................................CT--.---...TGCTTACGCT..GATCAG-CCA.....-------T.G-G-TAAAC..GCAAGTAA-G--T.GC-C...TCA-C--TT-TG---GG-CACCTCCCGAA-GTG---A.--G-G-GC-... 596
TAL.CM.00.266 .........................................AGC-.---.....T--A........CATAGCC.....--------..TG--TTCA.AAGAGCAGCAG-GTGTGCAGCCCA-C---TGGA-C-GCGGCG-GTGCTGGTCCC-CGC-CTC-G......... 206
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .........................................CT--.---....AG--.........GGCTA-TGCT...-------...------GC..TTAAGAGT--ATC.T-AGCAA---CC.T-.AT-GC...GC-CCC.TTCCTC..-GGGAACCCTC.GTT-CT 671
VER.DE.x.AGM3 .........................................CT--G---...AGA---............--.......------T..C--CG--GC..-T-AGAGCT-CTC.T-AG...TCAA------TCA-.TGAC-CCTCACTCTTGA--GGG.TAA---.TTCCT 177
VER.KE.x.9063 .........................................CT--G---...GGA---............--.......------A-.T------GC..-T-AGAGCT-ATC.T-AG...TCAA------TCA-.TGAC-CCTCACTC..AAG-AGG.--A-C-GTTCCT 681
VER.KE.x.AGM155 .........................................CT--G---...AGA---............--.......------...C------GC..-T-AGAGCT-ATC.T-AG...TCAA------TCA-.TAAT-CCTCACTC..-TGAA-G.--AG-AGTTCCT 683
VER.KE.x.TYO1_patent .........................................CT--G---...AGA---............--.......------.-..------GC..-T-AGAGCT-ATC.T-AG...TCAA---T--TCA-.TGAC-CCTCACTCTC-TGAA-G.--A-T-.TTCCT 683
WRC.CI.97.97CI14 .........................................CT--.--A.............GG.GTTT.GCAGTT...-------AGTC-TTGACTTAGACAAGCAG-GAGTCAGTAGTC-TAT-TGGGCAAA-TAAG-AACCCTGGTTC-CT-GAG-T-G-TCTTCAG 772
WRC.CI.98.98CI04 .........................................CT--.T-A.............GGAGTTTTGCA.TT...-------AGCC-TTTGCTTG-CAAGCA-TGAGTTT-GTAGTT-CAT-TA-A--ACAG-AG-AACCCTGGTTA-CT-GAGCT-GGACTTCAG 774
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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H1B.FR.83.HXB2 TCCCTCAGACCCT.TTTAGTCA.GTGTGG..................................AAAA.TCTCTAGCAG....TGGCGCCCGAACAGGG..ACCTGA................................................................ 657
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------AC.-A---A-T.----A...................................----.----------....----------------..--TC--................................................................ 126
H1C.ET.86.ETH2220 ................................................................---.----------....----------------.G------................................................................ 36
H1D.CD.84.84ZR085 ----------AGC.-------C.-G----..................................----.----------....----------------..------................................................................ 171
H1F1.BE.93.VI850 ................................................................................................--..--T---................................................................ 8
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ..........................................................GGCTT.---.----------....----------------..--T---................................................................ 40
H1H.CF.90.056 ......................................................................................................T---................................................................ 4
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 ---------T-AC.--AGACT..-AAGCAG.................................----.----------....----------------..--T---................................................................ 686
H1O.CM.91.MVP5180 ---------T-AC.--AGAC.T.-AAGCAG.................................----.----------....----------------..--GC--................................................................ 659
H1O.CM.94.BCF06 ---------T-AC.--AGAC.T.-AAGCAG.................................----.----------....----------------..--T---................................................................ 683
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.CM.x.pCMO2_3 ---------T-AC.G-AGAC.T.-A-GCAG.................................----.----------....----------------..--T---................................................................ 689
H1O.FR.92.VAU ---------T-AC.--AGAC.T.-AAGCAGG................................----.----------....----------------..---................................................................... 197
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---------T-AC.G-AGAC.T.-A-GCAG.................................----.----------....----------------..---G--................................................................ 686
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B ---------T-AC.--AGAC.T.-A---AGA................................----.----------....----------------..--A---................................................................ 688
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 -----------A-.C-AGAC.T.-A---A..................................----.----------....----------------..--T---................................................................ 215
H1N.CM.97.YBF106 ...............................................................................................................TTTGCGCTTGTGCTGGGTCTCTCTTGTTAGACCAGATTAGAGCCTGGGAGCTCTCTGGC 59
H1P.CM.06.U14788 ---------G-AC.---TAG-C.-A---..................................A----.----------....----------------..------................................................................ 127
H1P.FR.06.RBF168 ---------G-AC.--CTAG-C.-A----..................................----.----------....----------------..--T---................................................................ 120
CPZ.CD.06.BF1167 --T--G-AGG-TAA..............................................GCA----.------C---....----------------..--T---................................................................ 662
CPZ.CD.90.ANT ...............................................................................................---..--T---................................................................ 9
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---------A-.A.AA-TAAGTA-GT.-...................................----.----------....----------------..--T---................................................................ 199
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----------T.A.A--CTA-TGAGTA....................................----.----------....----------------..--T---................................................................ 198
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---------TAT-.AAGT---TGTGCG-...................................----.----------....----------------..--T---................................................................ 201
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------A-.A.-C--TATTGA-AGA...................................----.----------....----------------..--T---................................................................ 201
CPZ.CM.98.CAM3 ..........................................................................----....----------------..--T---................................................................ 26
CPZ.CM.98.CAM5 ---------A.....CA-T-AT.AA--A-..............................GTG.----.----------....----------------..--T---................................................................ 331
CPZ.GA.88.GAB1 ---------T.....-A-A-T-.TA--CA.............................AGG..----.----------....----------------..------................................................................ 676
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ......................................................................................................T---................................................................ 4
CPZ.TZ.00.TAN1 ---------TTTG.-AGT-G-TAAGTA....................................----.------C---....----------------..--T---................................................................ 206
CPZ.TZ.01.TAN2 ---------TTTG.-AGT-G-TAAGTA....................................----.------C---....----------------..--T---................................................................ 205
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---------TT-A.AG-G-G-TAAGTA....................................----.------C---....----------------..--T---................................................................ 206
CPZ.TZ.09.UG38 ---------TTTG.-AGT-G-TAAGTA....................................----.------C---....----------------.ACGT-CG................................................................ 207
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------A.....C-CT-A-.AA--A..............................GGTG.----.----------....----------------..--T---................................................................ 680

5’ LTR U5 end Lys tRNA primer binding site
MAC.US.x.239 -AATAAG...AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGA..AACCGAAGCAGG----.--C-------A..T-------T--------..--T---................................................................ 843
H2A.DE.x.BEN CTGAGT-AC.AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTCTCGCTTTGGGA..ATCCAAGGCAGG----.--C-------G..T----------------..--T---................................................................ 880
H2A.PT.x.ALI CTG.AGTA--AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGA..AACGGAGGCAGG----.--C-------G..T----------------..--T---................................................................ 875
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST CTAAAGTA--AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGA..AACCAAGGCAGG----.--C-------G..T----------------..--T---................................................................ 326
H2B.CI.x.EHO CTAG.......AA.ACCCTGGT.C---TAGGACCCCTTCTGCTTTGGGA..AACCAAGGCAGG----.--C-------A..T----------------..------................................................................ 876
H2B.GH.86.D205_ALT CTGA......TAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTCTTGCTTTGGGA..AACCGAAGCGGG----.--C-------A..T----------------..-----G................................................................ 877
H2G.CI.92.Abt96 GTAGC.....AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGRG..AACCAGAGCGGG----.--C-------A..T----------------..--T---................................................................ 248
H2U.FR.96.12034 C-TTAT-.....A.ACCCTGGTAC---TAGGACCCTTCTTGCTTTGGGA..AACCAGAGCAGG----.--C-------G..T----------------..--T---................................................................ 373
COL.CM.x.CGU1 ............-.GCCCT....C....AGAGCGGGGCCTTTTTGCTG......TCCGGGAAGG---.GGC--T----....---------G------..--T---................................................................ 286
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ................................GAACGGCTTGGGTTGATCTGTAAGAGACAGA--G-CA-C--C----....----------------..------................................................................ 403
DEB.CM.99.CM40 ................................AATTCGGGTCGAGCGGGCTAGGCTCAAG.CG-G-G.GTC-------...T----------------..--T---................................................................ 263
DEB.CM.99.CM5 ................................GTCGGGAGCTCAAGCGGCTAGGCTCTGGGCAGG-G.AAC-------...T----------------..--T---................................................................ 265
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .............................AGGAGGTTCGGGTTGTGAGCCTTACGCAGGGTGA----.C-C--C----....----------------..--T---................................................................ 248
DRL.x.x.FAO ..................................................................................----------------..--T---................................................................ 22
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---------GTAA.AG---CTGA--AGA...................................----.----------....----------------..--T---................................................................ 118
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -T-------GTAA.AG---CTGA-CAG....................................----.----------....----------------..--T---................................................................ 198
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 CT-TCTTACTG..........................GGTT..CTCCTG..TACCCAGGTGGG-G--A.---C-----....----------------..--T---................................................................ 710
GSN.CM.99.CN166 ..............................................AGTCCG.GGTGGACACC-G-..--CA-C----....----------------..--T---................................................................ 219
GSN.CM.99.CN71 ..............................................AGTCGC..GGTGGATACC-G-.--CA-C----....----------------..G-T---................................................................ 227
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 CT-ACT---GAGA.--GGAG-C.T---.............................GATCCGGG-C-.GGG--TC---....----------------..--T---................................................................ 813
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..................AAACCTGT--TGTTCTCATTTAGAGAACAGAAGGACTTCTAGTTA-CCCTAGAAGCCTTTCAG.-------------.--..--T---................................................................ 295
MND-2.CM.98.CM16 GGTTA-T-G.AGA.-CCCTCAGATC-GT-GCAGAGATTTGATATCTAGTGGC..AGTAGAGAA----.--C-C-----....----------------..--T---................................................................ 471
MND-2.GA.x.M14 GGTTA-T-G.AGA.-CCCTCAGATC-GT-GCAGAGATTTGATATCTAGTGAG..AGTAGAGAA----.----C-----....----------------..--T---................................................................ 393
MND-2.x.x.5440 ..................................................................................----------------..--T---................................................................ 22
MNE.US.x.MNE027 AATAAT-AG.AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGA..AACCGAAGCAGG----.--C-------A..T----------------..--T---................................................................ 324
MON.CM.99.L1_99CML1 G-GAGTCTG----.CA-CTGTG.CG-ATCAGGAGCGGGCTTGAGCCGGGGAG..GGGACAGCAG-C-.G-C--TCTCCA..G----------------..--T---................................................................ 243
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 ............G.C-CCTGTT.TAT-CACACTGAGAGCCTACCCCGGCGTGGTGTGGTTCCAG---.CAC--C----....----------------..--T---................................................................ 229
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -AAGG--AGT-TG.C-CCTATT.CAT-CACACTGAGAGCCTATCTCAGCGTGGTGTGAGTCTGG---.CAC--C----....----------------..--T---................................................................ 229
MUS-2.CM.01.CM1246 AG--CG-......................ACCTCGCGGG....................GGGA--T-.----CTC---....----------------..G-T---................................................................ 248
MUS-2.CM.01.CM2500 .............................ACC.....................GATCCAGGGCT-C-.-AC--CC---....----------------..--T---................................................................ 228
OLC.CI.97.97CI12 ................................................................--T.--C-A-----....----------------..--T---................................................................ 584
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..................................................................................----------------..--T---................................................................ 22
RCM.NG.x.NG411 ..................................................................................----------------..--T---................................................................ 22
SAB.SN.x.SAB1 .....................................GGTTACTAAGGA..TCCCTGATAGAA----.--CT------....----------------..--T---................................................................ 790
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 0
STM.US.89.STM_37_16 ..........AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGC..TACTGAGGCAGA----.--C-------A..T----------------..--T---................................................................ 507
SUN.GA.98.L14 ...........AC.-GCTC-T-.ACTA--GAGCAATTACTGGCCGCCTA..GTGATCCGGGGCTG-C.GGC.------....----------------..--A---................................................................ 792
SYK.KE.x.KE51 ....................................................................G-G-CTT---....----------------..--T---................................................................ 265
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .......................................................................-CTT---....-------.--------..--T---................................................................ 624
TAL.CM.00.266 ......................................GTCGAGGGAACTTGGTGGGTGAAGA--TTTA-C-ACCAGC....----------------..--T---GAACACCCAGGTTCTCTGTCCTGAGGGCCAAGCGGCTTCGGGGACCGCGGGTTTTGGGTCCCAA 332
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GG...................................GGTT...TCTTA..T..CCAGGCTGAG---.----C-----....----------------..--T---................................................................ 728
VER.DE.x.AGM3 -A-TG................................GGTTCTCTCTCA...ACCCAGGCGAG-G--.A---C-----....----------------..--T---................................................................ 241
VER.KE.x.9063 -A-TG................................GGTTCTCTCTCT..GACCCAGGCGGG-G--.A---C-----....----------------..--T---................................................................ 746
VER.KE.x.AGM155 -A-TG................................GGTTCTCTCTCA..AACCCAGGCGAG-G--.A---C----.....----------------..--T-.................................................................. 745
VER.KE.x.TYO1_patent -A-TG................................GGTTCTCTCTCT..GACCCAGGCGAG-G--.A---C-----....----------------..--T---................................................................ 748
WRC.CI.97.97CI14 .AGGAGCTGAAGA.CCCC................................................-A-----T----....----------------..------................................................................ 822
WRC.CI.98.98CI04 AAGGAGCTGAAGA.CCCC................................................-A-----T----....----------------..--AA--................................................................ 825
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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H1B.FR.83.HXB2 ..............................................................................................................................................................AAGCGAAAGGGA 669
H1A1.UG.85.U455_U455A ..............................................................................................................................................................---------TT. 137
H1C.ET.86.ETH2220 ..............................................................................................................................................................---------T-- 48
H1D.CD.84.84ZR085 ..............................................................................................................................................................---------TAG 183
H1F1.BE.93.VI850 ...............................................................................................................................................................--------TAG 19
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ......................................................................................................................................AAGCGAAAGTTAACAGGGACTCGA---------TT. 75
H1H.CF.90.056 ..............................................................................................................................................................T--T-----TA- 16
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 ...............................................................................................................................................................--T-----T-- 697
H1O.CM.91.MVP5180 ..............................................................................................................................................................---T-----T-G 671
H1O.CM.94.BCF06 ..............................................................................................................................................................---------T-G 695
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................TTGCCTTGAGTGAGAAGCAGTGTGTGCTCATCTGTTCAACCCTGGTGTCTAGAGATCCCTCAGATCACGTAGACTGAAGC.G.AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACC.GG---A-----T-- 128
H1O.CM.98.98CMA104 ........................................TGCCTTGAGTGAGAAGCAGTGTGTGCTCATCTGTTCAACCCTGGTAGCTAGAGATCCCTCAGATCACGTAGACTGAAGCAG.AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACCGGA---A-----T-- 129
H1O.CM.99.99CMU4122 .........................................GCCTTGAGTGAGAAGCAGTGTGTGCTCATCTGTTCAACCCTGGTATCTAGAGATCCCTCAGATCACGTAGAYTGAGGCAG.AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACCTGA--AG-----T-- 128
H1O.CM.x.pCMO2_3 ..............................................................................................................................................................--AG-----T-- 701
H1O.FR.92.VAU ..................................................................................................................................................................-----T-- 205
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ..............................................................................................................................................................---A-----T-- 698
H1O.US.99.99USTWLA ............................................TAAGTAAGAAAGCAGTGTGTGCTCATCTGTTCAACCCTGGTGTCTAGAAATCCCTCAGAGCACGTAGCCTGAAGCAG.AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACTTG......----T-- 119
H1O.US.x.I_2478B ..............................................................................................................................................................---A-----T-- 700
H1N.CM.02.DJO0131 .............................TAAAGCTTGCCTTGAGAGCTAAAGTGGTGTGTGCCCATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGACCACCTGGACTGAGTGA..AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACTTGA--A------TAG 139
H1N.CM.95.YBF30 ..............................................................................................................................................................--A------TAG 227
H1N.CM.97.YBF106 TAGCAGGGAACCCACTGCTTAAGCCTCAATAAAGCTTGCCTTGAGAGCTAAAGTGGTGTGTGCCCATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGATTACCATAGACTGAGTA..AAAATCTCTAGCASTGGCGCCCGAACAGGGACTTGA--A------TAG 227
H1P.CM.06.U14788 ....................................................................................................................................................................---T-- 133
H1P.FR.06.RBF168 ....................................................................................................................................................................---T-- 126
CPZ.CD.06.BF1167 ................................................................................................................................................................-AAGC----G 672
CPZ.CD.90.ANT ......................................................................................................................................................................--AG 13
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ..............................................................................................................................................................---T-----T-G 211
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ..............................................................................................................................................................---T-----TA- 210
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ..............................................................................................................................................................--A------T-T 213
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ....................................................................................................................................................................---T-- 207
CPZ.CM.98.CAM3 .............................................................................................................................................................A-GTT-----T-G 39
CPZ.CM.98.CAM5 ....................................................................................................................................................................---T-- 337
CPZ.GA.88.GAB1 .....................................................................................................................................................................--T-- 681
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ..............................................................................................................................................................---T-----CA- 16
CPZ.TZ.00.TAN1 ..............................................................................................................................................................G-AGC-GG-... 215
CPZ.TZ.01.TAN2 ..............................................................................................................................................................GGAGC-GG-... 214
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ..............................................................................................................................................................GTAAC-GG-... 215
CPZ.TZ.09.UG38 ..............................................................................................................................................................G-CT--G--AC- 219
CPZ.US.85.US_Marilyn ..............................................................................................................................................................--A------TAC 692
MAC.US.x.239 ................................................................................................................................AGGAGAGTGAGAGA...CTCCT.GAGTACG..--TG-GT-A- 879
H2A.DE.x.BEN ................................................................................................................................AGAGGACTGAGAA.G..CCCTG.GAACTCG..--TG-GT-A- 916
H2A.PT.x.ALI ................................................................................................................................AGAAGACTGAGAA.G..TCTAG.GAACACG..--TG-GT-A- 911
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ................................................................................................................................AGAAGACTGAGAA.G..CCTTG.GAACACG..--TG-GT-A- 362
H2B.CI.x.EHO ................................................................................................................................GGAAGAGTGAGAG.T..CTTCG.GGACACG..--TG-GT-A- 912
H2B.GH.86.D205_ALT .................................................................................................................................GAAGAGTGAGAG.T..CTTCAAGAGCACA..--TG-GT-A- 913
H2G.CI.92.Abt96 ................................................................................................................................GAAGGAGTGAGAGT...CCTTT.GAACACG..--AG-GT-A- 284
H2U.FR.96.12034 ...................................................................................................................................AGAGTGAGAGT...CTTCTGAAACTCG..--TG-GT-AG 407
COL.CM.x.CGU1 ...........................AAGAGGTCCCTGAGGGTCGCGGAAGAAGAAGAGGAGACTGATCGCCTCCTCAGAAGAGAGGTAAGTCGAAAAAGGGGACTTACGGGTGGAGTCAAGGAGGACTCTACGGTCTGCGCAAAAGTGAAAGTAAA-GTGCGCGCTCG 429
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ....................................................................................................................GCATCCCAGTGTTCAGGCCCGAAGACGGTAGGGACGGAGAGG-TCT-TGGA--C 457
DEB.CM.99.CM40 ....................................................................................................................GCTACCCAGAGCTC.GGCCCG........CAGGCGGTGTGCGG--TCTGGAAAC 308
DEB.CM.99.CM5 ...................................................................................................................AGCATCCCAGTGTTTGAGCCCG........AAGGCGGAGTGTGG--TCTGGAAAC 312
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ......................................................................................................AAGAGAGTCCTGAAACAGGGACTTGAGTACCCAGAAGGCTCAGGCCCGAAGGCGGTTG-AACGTACC- 316
DRL.x.x.FAO ............................................................AGACAGTCGACCCCACCTGTGAGGGACGAAGGCGGCAGCCATCCGGACCGACCCACCCGG..AAAAGAGAGTGC..TAAGAAGCCCCGACGCGAGACCCGC-TCGGTAAG 128
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ..............................................................................................................................................................---T----CCA- 130
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ..............................................................................................................................................................---T----CCA- 210
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..................................................................................................................................................GAAGAGGCATCGGCA-CG-CC-CT 734
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................AACAGCCCAGGACTTCAAGCCCGAAGGCGGGACCCAAGGATTGCCCCTGGCCGAGTG-TCCGG-CTC 286
GSN.CM.99.CN71 ......................................................................................................AGCATCCCAGTGACTTCAAGCTCGCAGGCGGGACCCAAGGATTGCCCCTGGCCGAGTG-TCC.G-CTC 294
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 ......................................................................AGGAGAAGAGGCGCTGGCAAGAACCTCTGGAGGGAGGAAAAGCGCGCAG........AAGAGGCCAGGAAGCTAGGACAGAGAAAGTCTGCTCGGG-CAG 905
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 295
MND-2.CM.98.CM16 ...................................................................CAAGGGTTCGAGTCATTCCAACCTGTAAGGGACGAAGGCGGCAGCCAGCCGGACCGACCCACCCGGCGAAGTGAGTTAACCAAGGAGCCCCG-CGCGC---AC 574
MND-2.GA.x.M14 .......................................................CAAGGGTTCGAGTCGCTCCGACCTGTAAGGGACAAGCGGCGGCAGCCGGTCGGACAGACCCACCCGACGAAGAGAGTTAATCAAGGAGCCCCGACGCGCAGGACTC.A-GGTAAG 507
MND-2.x.x.5440 .......................................................CAAGGGTTCAGGTCGCACCCACCTGTAAGGGACGAGCGGCGGCAGC.AGTCGGACAGACCCACCCGGCG.AAAGAGTTAATTGAAGAGCCCCGACGCGCAGGACTCAA-GGTAAG 135
MNE.US.x.MNE027 ................................................................................................................................AGGAGAGTGAGAGA...CTCCT.GAGTACG..--TG-GT-A- 360
MON.CM.99.L1_99CML1 ......................................................................................................................................GTAACGACCCAGCGACTCGAGCCCGCAG-CG-ACAG 279
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 ........................................................................................................TTAGCCCGCGAGGGGGTAGGCGGTGTGACAGAGAGAAGG...CCCC...AGCCG..AGTGCGT-CC 287
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................TTAAGCCCGCGAGGAGGTAGGCGGTGTGACGGAGAGAAGG...CCCC...AGCCG..AGTGCGT-CC 288
MUS-2.CM.01.CM1246 ........................................................CTACATATCAACCCGTTCGGAGGTTCGCGGCCGGCAGTCAACAGGCGGTGGAGCAGTCCCAGAAGGCTCCATCCCGAAGG..CGAGACGCCTGAGGATCGCCT---CG-GT-.. 358
MUS-2.CM.01.CM2500 .........................................................................CGAACGTCAGGTAGGATCGGTGAGCAGGCAGTAGAG.CCTCCCAGGGACTCTGCGCTGAAGGCGACAGGCGCCGAGAGAACGCCCC---CG-GT-.. 322
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 584
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ...............................................................................................................................................GAGTGGCTGAGAGACCTC---GGCTA- 49
RCM.NG.x.NG411 ...............................................................................................................................................GAGTGACTGAGAGACCTC---CGC--G 49
SAB.SN.x.SAB1 .........................................................................................................................CTAAAGACGTCCCGGCCGCAGAGTAGACCAGCCTGAGG-CTCCTTT-AC 839
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ............................................................................................................ACGGAGTGCTCCAGTAAATAGCGGGGGCCGGTACCAGGCGCCGTGTGGAGCG-GAG.T-AAG 61
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .............................................................................................................ACGGAGTGCTCCTAGAAAGGCGCGGGCCGGTACCAGGCGGCGTGAGGAGC--GAGTCAAAG 61
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ..........................................................................................................ACGGAGTGCTCCTAGAAAAGCGGGGACCGAGCCGGTACGGTGCCGTGTGGAGCGAGAGCT-.AG 63
STM.US.89.STM_37_16 ................................................................................................................................AGGAGAGTGAGAGA...CTCCT.GAGTACG..--TG-GT-A- 543
SUN.GA.98.L14 ..............................................................GGGAGAGAGAGTGACGAAGAGACGTGGAGTGAAACCTTCAGAAGAAGTGAGCAGCTGCTGAGAAGAAGGAAGGTTTCGACCTGGTGGAAGGCGCCGGGAA-TT-A--T 900
SYK.KE.x.KE51 ......................................................................................................................................................................CT-- 269
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ..................................................................................................................................................................CT-G-CC- 632
TAL.CM.00.266 AGAAGAGAGAGAAACTCCGAGGGGTCGTGAGAGGACGACAGTTCCGGAGTCGAGCCCCGGATCGGCGAAGACGACGCGCGTCGCAAAGTGAAAGTAAGGTAAGGAGCCGATCGGTCACCCCGGGCGAGTAGCCGCCGTGAGCGAGTGCGGTGCTAGGA-GAGTGGCA-AG 502
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ..............................................................................................................................................................GTCA-----ACT 740
VER.DE.x.AGM3 ..............................................................................................................................................CTTGAGTGAAGGCACGT-CA-CTGA-A- 269
VER.KE.x.9063 ..................................................................................................................................GGTCCGAGGACTT..GAGTGAAGGCACGT-CA-CTGA-A- 784
VER.KE.x.AGM155 .................................................................................................................................................GAGTGAAGGCACGT-CA-CTGA-A- 770
VER.KE.x.TYO1_patent ...........................................................................................................................................GTGA..GAGTGTAGGCACGT-CA-CTGA-A- 777
WRC.CI.97.97CI14 .....................................................................................................................GGGGCGTCTAGAGTGAAAGAAGACCGGCCGGCGAGGGATTC-CT------AAG 875
WRC.CI.98.98CI04 .....................................................................................................................GGGGCGACTAGAGTGAAAGAAGACCGGCCGGCGAGGGATTC-CT---G--A-G 878
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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Packaging loops begin
H1B.FR.83.HXB2 AA......CCAGA....GGAGC....TCTCTCGACGC..AGGACTCGGCTTGCTGAA...GCGCGCAC.GGCAAGAGGCGAGGGGCGGC.....GACTGGTGAGTACGCC....AAAAATTTTG.ACTAGCGGAGGC................................. 776
H1A1.UG.85.U455_U455A ........-----....-A--T....-----------..-----------------G...-T--A---.A------------A.-----.....----------------..TA---TT-----.-----------.......CTAG....................... 246
H1C.ET.86.ETH2220 G-......-----....----A....-----------..------------------...-T--A-T-.-------------A.-----.....----------------..AATTTTTA----.-----------.......CTAG....................... 159
H1D.CD.84.84ZR085 --......-----....----A....-----------..------------------..A------T-.-----------------A--.....---------------TG..A---TT-----.------------................................. 293
H1F1.BE.93.VI850 --......-----....-A--A....-----------G.G-----------------..GTGCAA---.-------------A.-----.....----------------GAATTTTTT-----.------------................................. 131
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ........-----....-A--T....-----------..-----------------G...-T--A---.A------------A.-----.....----------------....----T-----.------------................................. 179
H1H.CF.90.056 --......-----....-A--A....-----------..------------------...-T--A---.A------------A.-----.....----------------...ATTTTG-----.------------................................. 123
H1J.SE.93.SE9280_7887 .....................T....-----------..------------------...-T--A---.--------------------G.....---------------.AAA--T-T-----.-----------.......CTAG....................... 102
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 --......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCACAG....A-G--GA-TA........------..--G----T---C......................AGACCTAGGG 813
H1O.CM.91.MVP5180 --......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-CT.-CT----------A--..AACTCACA-G...A-G--GA-TA........-A----..--G----T--..CC....................AGACCTAGGG 788
H1O.CM.94.BCF06 --......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGCAG-...-T--A-CT.-CT----------A--..AACTCACA-G...A-G--GA-TA........-A----..--G----T--..CC....................AGACCTAGGG 812
H1O.CM.96.96CMA102 --......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--...ACTCACAG....A-G--GA-TA........-AA---..--G----T---C......................AGACCTAGGG 243
H1O.CM.98.98CMA104 --......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCACAG....A-G--GA-TA........-AA---..--G----T---C......................AGACCTAGGG 245
H1O.CM.99.99CMU4122 --......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-CT.-CT----------A--...ACTCACAGA...A-G--GA-TA........-A----..--G----T---C......................AGACCTAGGG 244
H1O.CM.x.pCMO2_3 --......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------AC-...ACTCACAGA...A-G--GA-TA........-A----..--G----T---C......................AGACCTAGGG 817
H1O.FR.92.VAU --......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCACA-G...A-G--GA-TA........------..--G----T---C......................AGACCTAGGG 322
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCACAGA...G-G--GA-TA........-A----..--G----T---C......................AGACCTAGGG 815
H1O.US.99.99USTWLA --......---AG....-A--AAAACC..TC------AACA-G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCAC--...-AAG--GA-TA........-A----..--G----T---C......................AGACCTAGGG 236
H1O.US.x.I_2478B --......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-CT.-CT----------A--..AACTCACAG.....-G--GA-TA........-A----..--G----T---C......................AGACCTAGGG 815
H1N.CM.02.DJO0131 --......--G--....--CTGAA..-----------..-----------C-T--.....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C................................ 242
H1N.CM.95.YBF30 --......--G--....--CTGAA..-----------..-----------C-T--.....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------......--..-----.---G----T--..CC.............................. 330
H1N.CM.97.YBF106 --......--G--....--CTGAA..-----------.A-----------C-T--.....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C................................ 331
H1P.CM.06.U14788 --......----....TTTCTGAAACC..TC------A.C--G-------CAGC-G-...-T--A-CT.-CTG---------A--..AACTCAC-G.C---------...........------..TC--T--T-A-T......................GACCCTAGGG 248
H1P.FR.06.RBF168 --......----....T-TCTGAATCC..TC------A.C--G-------CAGC-G-...-T--A-CT.-CTG---------A--..AGCTCACAG-.---------...........------..TC--T--T---T......................GACCCTAGAG 241
CPZ.CD.06.BF1167 -C......G-G--..........ACCC....TTGACGCC-------------T..G....CT-----A.CA--------------TAAGTT......................G--TTT-C--TG.--G.TTAGT.GTACAGC....................CCTAGGG 770
CPZ.CD.90.ANT ........-T-C-....-A-A...CC-..G-.-----C.---------TC-----C-...------GT.A---GA-------..----A.......AG--------.C-.TTCATTTTG-----..T-GCTA-T-AGC......................AATCCTAGGG 125
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --......-----....--CTGA.CTC..T--CGACGCAC----------------....-T--A---.A-T-----------C-GACTC....C-GA-------GTTTTTT.....CT-----..-C-----T---T......................GGACCTAGAG 330
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ........--G--....--CTGAATCC..----G---..-----------C-T---....-T--A---.A--G----------..----G....--AA-----------......--..-----.---G----T--...........................CCAGGA. 316
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --......--G--....-A--TT.CTC..T.------..--------A--------....-T------CA-----G----------C-GC....----------------T....--.T-----.-------...................................... 315
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --GTAAAA--G--....--CTGAATC-..--------A.C----------------....-T--A-G-.A-------------C-GC-AC..TCA-G------------......--..-----..-------T---T......................AGACCTAGAG 331
CPZ.CM.98.CAM3 --......-----....--CTGACTC-..TC------ACG---------------.-...-T--A---.A--G----------C-AACTC....C-GA-------G............T-----..-C-----T---T......................GGACCTAGGG 152
CPZ.CM.98.CAM5 --GAAGAA-----....--CTGACTC-..TC------A.C-----------A----....-T--A-G-.A-T-----------C-ACT-C.....TGA--------TTT......-..T-----..-C-----T---T......................GGACCTAGAG 458
CPZ.GA.88.GAB1 --GTAA..--G--....--CTGAATC-..-C------A.C----------------....-T--A---.A-------------C-GC-AC.......------------......--.T-----..-------T---T......................AGACCTAGAG 799
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --......--G--GGAA--CTGACTC-..-C------G.C-------A-------T-...-T--A--ACA--G----------C.G-TAC........---------A.......TTTTC----..-----A-T---T......................AGACCTAGAG 134
CPZ.TZ.00.TAN1 ................AACGCGG.CCC..--G-----..-------------.---CA..----AAT-..A------------C-GACTC....CGG----------......A--TTT-G---.....T---T--GC......................AACCCTAGAG 322
CPZ.TZ.01.TAN2 ................AACGCGA.CCC..--.-GACGCA.------------.---CA..----AAT-.ACA.----------C-GACTC....CGGA---------........--.T-----..T-GT---T--GC......................AACCCTAGAG 321
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ................AACGCGG.CCC..--G-----TT.------------.---CA..----AAT-..A------------C-GACTCTGTG-TGA-TAC-...............------TTG..T---T.-GGCAACCCTAGAGGAAG.GGCGAAGTCTCTAGG. 340
CPZ.TZ.09.UG38 G.............GGA-CGTGG.CCC..--..GGA-GC-------------.---C..A----AAT-..A------------C-GACTC...C-GT.---------TAA.......TT-G---..TC...--T--GC......................AACCCTAGAG 328
CPZ.US.85.US_Marilyn --......-----....--CTGAA..A--TC------..G----------C-----....-T--A---.A--G----------C-AACTC....C-GA---------A...........-----..-C---A-T---T......................GGACCTAGGG 804
MAC.US.x.239 GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-C-AACCA-GACG--GTGCTCCT-TAAA-GCGCGG-TC..G-TA-C.....AG-C.G-CGTGA--AGC-GG....AGAG-AA---G.-CT-CGGTTGC...AGGTA-G-GC........AACACAAAAAAGAAAT..........AGCTGT 1015
H2A.DE.x.BEN GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCT-GAAA-GCGCGG-CCGAG-TA-C..A.AAGGC.G-CGTGT--AGC-GG....AGTGAAA---G.-CT-CGGGTG-...AGGTA-G--C........CTACACCAAAAACTGTAGCC.AGAAAAGGCTT 1065
H2A.PT.x.ALI GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCT-GAAA-GCGCAG-CCAAG-TA-C..A.AAGGCCG-CGTGT--AGC-GG....AGTG.AA---G.-CT-CGGGTG-...AGGTA-G--C........CTACACCAAAA.TTGTAGCC..GAAAGGGCTT 1058
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCT-GAAAAGCGCAG-CCGAG-TA-C..A.A-GGC.G-CGTGT--AGC-GG....AGTGAAA---G.-CT-CGGGTG-...AGGTA-G-GC........CTACACCAAATACAGTAGCC..AGAAGGGCTT 510
H2B.CI.x.EHO GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-T-AACCA-GACG--GTGCTCCTGTAAAAACGCAG-CC..G-TA-C.....AGGC.--CGTGA--AGC-GG....AGGA-AA---G..CT-CGGG-GT--AAGGTA-G--C........TCCAAA...................TTTGCAA 1041
H2B.GH.86.D205_ALT GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-T-AACCA-GACG--GAGCTCCTGTAAAAGCGCAG-CC..G-TA-C.....AGGC.--CGTGA--AGC-GG....AGGA-AA---G..CT-CGGG-GT..AAGGTA-G--C........TCCAAA...................TTTTGC. 1039
H2G.CI.92.Abt96 GGCAGTAAGGGCGGCAG-ATC-AACCA-GACG--GTGTTCCT-GAAA-GCGCGG-TC..G-TA-C.....AG-C.--CGTGA--AAC-GG....AGTG.AA---G.-CT-CGGGTGCGC.AGGTA-G-GC........ACCAAAAATTTGTAGCCAAAAA...GGGCTGT 428
H2U.FR.96.12034 GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCTGTAAA-GCGCAG-CT..G-TA-C.....AAGC.--CGTGA--AGC-GG....AGTG..A---G.TCT-CGGTTGC...AGGTA-G-GC........AACAAAAAATAGAACCAAA......GGGTTGT 545
COL.CM.x.CGU1 TCGCGCAGT---GAAGT--CAGACGAGAGAG-ACA-AGAG---G-GCT-GCCAGAG-AGGAGAA-AG-.TCATTAG-AG-TCTTCA---A....-GGA-TA-C-CC-CTGGGCAGGTCGAGGG-GG-CT........GCAAGTGGAGTAAGCTGCGGCGCTCCAGGACCG 586
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 CCGTGCTGATCTCTTCCT-C-AGACAA.GGCT-CGCAGCCAA-GGTA..AGCGGACGCCGAGTA.AGA.TC-GC---TGAG-CA-.-TG.....AGTG---TCTGCA-G-AGAATTCC-C-G-TGGGGG..AA-TAGAGAGTA.CCCCTGGTCCACTAGGGACG.GTGT. 611
DEB.CM.99.CM40 CC.TGAGC-G-TCTCTTCCC--CGGA-.AGCT-CGCAGC-AAGG-AA--GGA-GCCGGAGAATACAGG.-C-GC--ATAAG--C-G-TGT....-TG.-TCTCTGCA-G-AGAGT-CC-C-G--G-GC-........AGAGAGGCTCCTGGTCCACTAGGGACGTTTGTG 462
DEB.CM.99.CM5 CC.TGAGC-G-TCTCTTCCC-TCGAG-GAGCT-CGCAGC-TAGG-AA--GGA-GCCGGAGAATACAGG.-C-GC---TG-G-AC-G-TGT....-TG.ACCTCTGCT-G-AGAGTGTC-C-G--G-GC-........AGAGG..CTCCTGGTCCACTAGGGACGTTTGTG 465
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 CCCTCTTA--GAGCAAG--C-AGGAAGACGCT-CGCAGCGCA-AGGTAAGGATCTCGCCG-A--A---.ACT-GTG-CA-TA-T-T--GG....CTGGAAGATAGCAAGGAGGGCT-TC-GGAAACAA-........GGGCTAGATAAGGGGTTGAAAAAAATCTAGT.. 471
DRL.x.x.FAO T-AAAAGGAA--TAAAATC--TGCAC-G-GAG-CGAAGGGTCTAGT--GCC-TGTG-GCA---GCT-G.-CA---GCAACTCC-TA---A....A-AA-AAAGAA-AAGGGAGA-GT--GGCCTGTTGC........TGATAAGTGAGGCAAAAGAAGCCTAGG...... 279
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ............G....TTCTGA...CTC---CGACGCAC--G-------CAGC-G-...-T--A-C-.-CTG---------A--AA-ACTCACAGAC---------A...........-----..-C-----T--..CTG...................GACCTAGAGG 243
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ................GTTCTGA.CTC..---CGACGCAC--G-------CAGC-G-...-T--A-C-.ACTG---------A--AA-ACTCACAGAC---------A...........-----..-C-----T--..CTG...................GACCTAGAGG 323
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 G-GTTGCTGAGCGTCGGA---GGACGA---AG-TA-GGTGA--GC-TA-GA-T-TTTTGCTAC-TAGT.CAGCGAGAAA-GCTA-GCCGC....---A--G-C-CGG-T-CCATT-GTGGCAACC-ACC........CAGTTGGACGAAGGGTTGGTAGGGGACGGGTCG 891
GSN.CM.99.CN166 C-CGAAATTTGCTGCGCA-CC-CTTG...AAGAGAAGGT-A-GAGACCGGACGG-TCTA.-AAG-GTG.-CAG-CTTCTAG-CCAG-TG..GGTTG....AAGAAGG-TACCCAC-C-G..AG-GGAG-AACTGT-............................AAAGAG 415
GSN.CM.99.CN71 C-C..AACTTGCTGCGCA-CA-CTAG...AAGAGAAGGT-A-GAGACCGGACGG-TCTG.-AAG-GTG.-CAG-CTTC-AG-CC-GT-G..GTT--....GAGAAGG-TACCCAC-C-GAGGG-AGAA-CT-TGA..............................AAAAG 421
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 G-AGAGAAGACCTGCTT-AGA-GAGGATAAGAAGGA-TTGACTGCTA-AAG--G-C-GAA-GTAAGGA.-AGT-AGAC-TCACC-G-AGA....-TGGCAGC--GC--GGGGCAGCCTTG-GA-A-G-G........TGTAATTCTGATCTAGTGTAACTGGGACACTAG 1062
MND-1.GA.x.MNDGB1 ........AG---GGCACTGA-ACTTGAGGCA--GCACTCC-C--G-AAGAAGCAGGTTGAA-GAG-G.T-G-CTG-T-TGAA-A--C-A....-GAG-TGAGTC-GTGGGACTG-CTT-ACAAG-A-T........AGTTGTACCCTAGTGTAAGGGGCAGCATAGTCA 444
MND-2.CM.98.CM16 TCAAGGTAAGC-GTGCACCGAACAGT-G-G-GTGT-AGTCCAGGGTCCGC-AGA-C-AGC-A-AC-G-.C-AGGC-AC-CCA-TAG-CAA....A-GGAAAAGAGGG-AAGTAAGGCCGAGGCAA-G-G........AAAAGAGGTCCTTGTGAAAGAGGACAGGGGGCA 731
MND-2.GA.x.M14 CGGTGCAC-.......GTATTGTGGTAG-GAGTC-.AGG-TCCGCTT-AGCAGGCG-GATCGCTAAGG.CAACCCCA-TAG-T.AAAAGA....A-AGA-G-GAAGTAAGGCCG--GC-AAG--A-AGT........AAAAGGGCCTTCCGAAGGGAAGGGCAGGGGGCA 655
MND-2.x.x.5440 C-GTGCACTGTA....ATTGATTGAGAGAGAGTC-AGGG-TCCGCTT-AGCAGGCG-GATCGCGAAGG.CAACCCCA-TAG-CAAAA-AA....A-GAA-G-GAAGTAAGGCCG-CGC-AAG--A-AGT........AAGGGCTTCCTCCGAAGGGAGAAGCAGGGGGCA 288
MNE.US.x.MNE027 GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-C-AACCA-GGCG--GTGCTCCT-GAAA-GCGCGG-TC..G-TA-C.....AG-C.G-CGTGA--AGC-GG....AGAG.AA---G.-CT-CGGTTGC...AGGTA-G-GC........AACACAAAAAAGAAAT..........AGCTGT 495
MON.CM.99.L1_99CML1 -TCCGCGAGA--CCTTGCCGAGTGCGC-CGA-A-A--TGC-C-GCAA-AGGTAA-G-GAGATCG-GCG.-T-CCCTA-G-T--CAGACTA....-CG---GAC-GGAA--TATCC--G-GGGAAGGT-C........CAGAGGTGCTCCAAGAGGGAGCATAAAATAAGG 436
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 --G.ACCA--G--GGACAAGTGCTGCG-AGC-A-GAGGT---TGG-TTGGACGG-TCTGG-AAG-GTG.-CAG-CTTC-TCA-AT--AGC....AGG-ACGAGAA--C-TGCGTG-G-GGAGAAACTCC....................................TGAGA 415
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --G..CCA--G--GAACAAGTGCTGCG-AGC-ATAAGGT---TGA-TTGGACGG-TCTGG-AAG-GTG.-CAG-CTTC-TCA-AT--AGCA...-G-ATAGAGAG-TC-TGCGGG-GGGGAGAAACTC.......................................GGA 413
MUS-2.CM.01.CM1246 GCCCGGCA-GGAGAAAAAAGAGCTGCG-AGCAA-A-AGGTAAGG-GTCGGGCGA-CCTA.-A-G-GTG.-CAG-CCTCTAG-T--GC-GGT...AGAC-AG---.GTC--CGCG-GG-GGAGAAAC-GCT...................................AGTAG 487
MUS-2.CM.01.CM2500 .-GCACCGA--CGAGGAAATCGCTGCAGC.GT--A-AGGTAAGG-GTCGGGCGA-TCTA.-A-G-GTG.-CAG-CCTCTAG-C--GC-GT.....T-A-AGA--.GGA--GCGAG-G-GGAGAAAC.......................................GCGAG 443
OLC.CI.97.97CI12 ................................................................................-AAA-G-TTCGAG.TC-CT-AAGAAGAAGTTGGTC-T--GG-GAGTGAC........CGGGGAACACGAGGTTTAGGTCCTACAGGATAG 665
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GGTTCGGCG-G-CAGGTCACCGCGGGAG-GGAAC-TTGACCAGG-AA-AGCTGCCTGGTG--TTCA-A.-TGCTAGA-AA--T-AGCTAG....CGAA--AAGCAGG--AACCCGGTCCGG-ACTGGGC........CTCTAGGGAAGGAGCGAAGTCCTAGAGAAGGGA 206
RCM.NG.x.NG411 TCCGGACCAG-AGAGTGACT-GTAGAA-G-GGAC-CAGTCCAGG-AA-AGCAGCCTGGTG--T--T-A.AT-T--C-AGA-AA-TGA-GG....CTAGTAGAGCA-G--GACCCGGTC-GG-ACTGGGC........CTCTAGGGAAGGGTCGAAGTCC........... 195
SAB.SN.x.SAB1 TGAGTAAGA-C-GACGGAAGAAAGGCGGA-CGTG-CGGAGT-CAGGTAAGA-GC-CCTGC-GA-C-GA.-A--CCCTCG-GCT-TGT-TG....TGT....---A-GAGAGGAA---G-GAAGTC-GAC........AGGGCTGACAAGGCTGGCTTAGCAGTGGCAGAA 992
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -GGCCTCCGACT..GACC-GTAAGTGG-.AGTA-AA................................................................................................CT...TGAGCC.AAGAAGGCTGTTA.GTCTACCCTT.. 125
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -GGCCTCCGGTT..G.C--GTAAGTGCG.-AA.CAA.....................................................................................................AAACAG.GTAA..........TCGTACTCTGAA 114
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -GGCCTCTGGTT..G.CA-GTAAGTGCA.ACAA........................................................................................................CTTGGT.AGCCGAAAGGGCT.GTCTATCCTTAG 123
STM.US.89.STM_37_16 GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCTGTAAA-GCGCGG-C........-.....AAGC.G-CGTGA--AGC-GG....AGGC-AA---A..CT-CGGTTGC...AAGTG-G-GC........AACAAGTAGCCAGA...........GGGCTGA 671
SUN.GA.98.L14 --GTGAGGG--CTTACCA-GCACTGTCAGGGGACA-GCC--A-AGTCCTAG----GGGGGAG-TC-CG.CTAGGTTA-TACT-TCAA-TA....-G-A-ACT----GTA-GTGG--T--AA-AAG-AGT........GTGTGTATAACTCTGTGTCTCGGAAGAGTGTCT 1057
SYK.KE.x.KE51 GCTAGGGA--C--GAGA----ACGCCAG--AAAGG-ACCGCAGAGGAA-G---GC-CGAA-AAGAG-A.-CGGT-TCCGCCCTATGCCGA....TCGGC-ACC-G-TTGAGTAGGTG-G--C-CCGGCG........TCAGACTGCACGCGGCGGTCGGGGATAAATAGG 426
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GGGACCCGAG--GAGGT-AC--CAGTCAAAGG--GT-CGGATC-AA-AGGGATC-GCTGTC--TC-TA.---CGACC-GTGCT--T---T....CGTG-TGT-CACACGAGACG-GGT-AG-GATC-AG........CGCCAGACTGCCCACAGCAGTCGGGGAAATAGG 789
TAL.CM.00.266 -GGCCTAG-TTA-CCCA--G-GGAGGA-GGA--GA-GACTT-CAGGCAGGG-TCTGC.AG-AAGTTCGT-CGT-CCTC-AGACAAGCA-C....CGG-A-AA--G..AGACTGCTC-GGAGGA-C--AG........................................G 625
TAL.CM.01.8023 ..............CAG--G-GAAGG--G--T--G-GACGC-CAGGCAGGG-TCTGCGGG-AAGT--G.C-AC-CTTC-AGACAAGCA-C....CGG-A-AA--GTGA-AGCTC-G-GGAGGA-CT-AG........GGACCTGCGGGTGGTGCTAAGTGCGCACACGAG 143
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TCACTGAAGGG--GGAA--GCATCACCAGTCGAGTT-CCC----G---TAA-TC-GGACGCG-G-AGG.C-A-GAG-ATCC-CCAG-AAA....A-AGTACTGCC-G-GAGGCAGGGGTGG-GCAGG--........GATCTAGGTGGGCGACAGATCAGCA.CCTGGGT 896
VER.DE.x.AGM3 G-CGTCGGA-GCGAAGGAAG--GCGGGG-GCGACGTGAC.CA-GAA--GC-TGGTG-GTA-GCTT-T-.-AGTGCC--GA-AAA--TCGA....-C--A--T--AGGA-TAGGA-GGGCCG-A-CCA--........ACTACTCTGGGCAAGTAGGGCAGGCGGACGGGT 425
VER.KE.x.9063 G-CGTCGGA-GCGTAGGAACCGCGGGGTG-GACGT-ACC..A-GAA--GC-TGGTG-GTG-GCTT-T-.-AGTGCC-.AA--AA--TCGA....-C--A--T--AGGA-TAGGA-GGGCC.-A-CCA--........ACTACTCTGGGCAAGTAGGGCAGGC.GGACGGT 936
VER.KE.x.AGM155 G-CGTCGGA-GCGAAGGAACCGCGGGGTG-GACGT-ACC..--GAA--GC-CGGTG-GTA-GCTT-T-.-AGTGCC--GA-AAA--TCGA....-C--A--T--AGGA-TAGGA-GGGCCG-A-CCG--........ACTACTCTGGGCAAGTAGGGCAGGCGGACGGGT 925
VER.KE.x.TYO1_patent GGCGTCGGA-GCGAAGGAAGCGCGGGGTG-GACG--ACC-A--AGGA-AC-TGGTG-GTA-GCTT-T-.-AGTGCC--GA-AAA--TCGA....-C--A--T--AGGA-TAGGAG-GGCCG-A-CCG--........ACTACTCTGGGCAAGTAGGGCAGGC.GGTGGGT 933
WRC.CI.97.97CI14 TCGTCC...AGA-.GGTAAGAGGGAGGACT--TGGT-CCT-TTGAGAC--CTAGA-GGAATTAGAGG-.TAGCCTT--AAC-TA-A---TGAGTAGT-CA-A--GGACTACTGGG-G-CAGGA-A-AGGA-CAG--GGGAGGC....TATAGAAGTCCCAGGCATTTGAC 1036
WRC.CI.98.98CI04 TCAGCCTC-AGA-AGGTAAG-AGGAGGGCT--TGGT-CCT-TTGAGAC--CTAGA-GGACTTAGAGG-.TAGCCTT-AGAC-CATA---TGAGTAGT-CA-A--G-GCTACTGGG-G-CAGGA-A.G--A-CAG--GGGAAGC....TATAGAAGACCCAGGCATCTGAA 1042
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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H1B.FR.83.HXB2 ..........................TAGAAGGAGAGAG...ATGGGTGCGAGAGCGTCAGTA...TTAAGCGGGGGAGAATTAGATCGATGGGAAAAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATATAAATTAAAACATATAGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGA 914
Gag _M__G__A__R__A__S__V__.__L__S__G__G__E__L__D__R__W__E__K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y__K__L__K__H__I__V__W__A__S__R__E__L__E
H1A1.UG.85.U455_U455A ...........................-AGGA----A.....---------------------...---------AA-A--------TC------G--------------------------C----------G-C-G------T----------------------G-- 381
H1C.ET.86.ETH2220 ...........................-AGGA-----.....------------------A--...-----A--C-A-A--------GCC------------AA----------------------C-C----TGC-G-----CC----C-------A---------G-- 294
H1D.CD.84.84ZR085 ..........................-------------...---------------------...------------A----G---GCT------------------C-------------------G-----GC-------------------------A-----G-- 431
H1F1.BE.93.VI850 ..........................-------------...------------------A--...------------A--------GA--------------A---------G-------------G-------A-G------C--A---------------------- 269
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ..........................-------G-----...---------------------...----C-------A--------GCT-----------------G-------------G----TC-------A--------C----------------------G-- 317
H1H.CF.90.056 ..........................-------------...---------------------...--------C---A--------GCT-----G---------C---------------------------GGC--------C----------------------G-- 261
H1J.SE.93.SE9280_7887 ...........................-AGGA-----.....------------------A--...-----T------A--------GAT-----------------G-----------G-------------GGA----G---C----------------------G-- 237
H1K.CM.96.96CM_MP535 ..........................................---------------------...------------A--------GC---------G---------C--------------------------C-G------C------------------------- 125
H1O.BE.87.ANT70 GAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--...-----------T-----T--G...--G-CA--AA-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C-------CT----------------A-----G-- 965
H1O.CM.91.MVP5180 GAAGGGCGAAGTCCC...........---G.----GA--...-----------------T--G...--G-CA---A-TA----G---GC-------CG----A-------------ATCT--A--GGC-----GGC--------T----------------------G-- 940
H1O.CM.94.BCF06 GAAGGGCGAAGTCCC...........---G.----GA--...-----------------T--G...--G-CA---A-TA----G---GC-------CG----A-------------ATCT--A--G-C------GC--------T----------------------G-- 964
H1O.CM.96.96CMA102 GAAGGGCGAAGTCCC...........---G.----GA--...-----------------T--G...--G-CA--AA-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------GGC--------T----------------------G-- 395
H1O.CM.98.98CMA104 GAAGGGCGAAGTCCC...........---G.----GA--...-----------------T---...--G-CA---A-CA----G---GC-------C-----AA-----A------AT-T--A--G-------G-C--------T----------------------G-- 397
H1O.CM.99.99CMU4122 GAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--...-----------C--------G...----AA---A-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C--------T----------------------G-- 396
H1O.CM.x.pCMO2_3 GAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--...-----------T-----T--G...----AA---A-TA----G---GC-------C-----A------A------AT-T--A--G-G-------C--------T----------------------G-- 969
H1O.FR.92.VAU GAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--...-----------------T--G...--G-CA---ACTA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G--------GC--------T--A---------------G---G-- 474
H1O.SN.99.99SE_MP1299 GAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GAG-...-----------------T--G...--G-CA---A-CA----G---GC-------C-----A------A------AT-T--A--G-----C-G-C--------T----------------------G-- 967
H1O.US.99.99USTWLA GAAGGGCGAAGTCCC...........----.---AGA--...--A--------------T---...--G-CA---AA-A--------AC--A----C-----A--------T----ATC---A--G------C--C--------T---------------A--------- 388
H1O.US.x.I_2478B GAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--...-----------T--------G...--G-CA--AA-TA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C--------T----------------------G-- 967
H1N.CM.02.DJO0131 ..........AGAAA...........GCAG.-AGAGAG-...--------------------G...----CA------A---------A-------GC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G-- 384
H1N.CM.95.YBF30 ..........AGAAA...........GTAG.-AGAGAG-...--------------------G...----CA------A---------A-------TC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G-- 472
H1N.CM.97.YBF106 ..........AGAAA.........GTAG...-AGAGAG-...--------------------G...----CA------A---------A-------GC----TAT--G-----------------------C-G---G------T----------------------G-- 473
H1P.CM.06.U14788 GAAGAGGCGAAGTCTC..........---G.---.G---...--------------------G...--G-CA-----CCG---G---GC--------G----A--C-T--A-----A--T--------------GC--------G----------------A-----G-- 400
H1P.FR.06.RBF168 GAAGGGGCGAAGTCTC..........---G.---.G---...--------------------G...--G-CA-----CCG---G---GC--------G----A--C-T-A------AA-T-------------TGC-------------------------A-----G-- 393
CPZ.CD.06.BF1167 GAAGAGCGAAGTCCC...........---GTAAG-G---...---------------------...--G--G--A-AGA-G---------------TCGG-AA--C-TC-C-----A--C------------CTTA----G---C----G-----CG---AT--AT--C- 923
CPZ.CD.90.ANT GAAGGTCGAAGTCTC...........---G-AC--GA--...-----A---G-G-----T--T...--G--G--A-AGA-GC-----AC--------GT--CA--C-TC----C--T--C--------G--C-TGA--------C-G--T--------ATC------GC- 278
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 GAAGGGCGAAGTCTC...........---G.---AGAG-...------------------A--...----CG------CG-------GCT------------A--C---------------------------TGA-G------T----C-----------------G-- 482
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ..........................G-AG.-AG-GAG-...---------------------...----CA--A---A---------A-------------TAT--G--A--------------------C-TGA-G-----CT----------------------G-- 453
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .........A.AAGC...........-------.AGAGAGG.---------------------...----CG--A---A-G------GAT------------TATC-CC------------------------TGA-G------T----------------------G-- 459
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 GAAGGGCGAAGTCTC...........---G.--GAGA--...------------------A--...----C-------AG-------GCT------------A--C----A--------------------C-TGA-G------T----------------A-----G-- 483
CPZ.CM.98.CAM3 GAAGGGCGAAGTCTC...........---G.---AGAG-...---------------------...----CA------CG-------GCT------------A--C---------------------------TGA-G------T----------------A-----G-- 304
CPZ.CM.98.CAM5 GAAGGGCGAAGTCTC...........---G.---AGAG-...---------------------...----CG--A---CG---G---GCT-----G------A--C----M-----A----------------TGA-G------T----------------------G-- 610
CPZ.GA.88.GAB1 GAAGGGCGAAGTCTC...........---G.--GAGA--...--------------------T...C---CA------A----------C---------G-----C-T-----C-------GA----G-----TGA-G------T----------------------G-- 951
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 GAAGGGCGAAGTCTC...........---G.T-GAGAG-...-----------------TA--...----C---C--GCG-------GCC-----G------A--C-C--A----------G-----G---C-TGA-G-----------------------------G-- 286
CPZ.TZ.00.TAN1 GAAGGGCGAAGTCTC...........---G.TA-C--G-GAA--------------------G...--G--G--A-ATA-GC-G---AC-------TCC--AA--C-T-AAT-CA-A--C-G----------TT-A--------C----------CG-A--C--A---C- 477
CPZ.TZ.01.TAN2 GAAGGGCGAAGTCTC...........---G.TA-C--G-GAA--------------------G...--G--A----ATA-GC-T---AC-------TCT--AA--C-T-AA--CA-A--C-G---G------TT-A--------C----------CG-A--C-----GC- 476
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ........................TCAG-GGAA.........---------------------...-----G--A-A-A-GC-T---ACT-------GC---A--C-T--A--C--A--C--------G--CTT-A--------C----------CG-A--C-----C-- 474
CPZ.TZ.09.UG38 GAAGGACGAAGTCTC...........---GTC..AG-G-AG.--------------------G...--GC-G--A-AGA-GC-T---A--------GCC--AAA-C-T--A--C--A--C-G-----G----TTG--------CC--A-------CG-G--T---T--C- 481
CPZ.US.85.US_Marilyn GAAGGGCGAAGTCTC...........---G.---AGAG-...--------------------T...C-G-CA------CG-------GCT--------G------C-T--A--T--------------G----TGA-G------T----T-----------------G-- 956

Gag and Gag-Pol start
MAC.US.x.239 C.TTTTATCCAGGAAGG.GGTAATAAG-T-GA-T-G---...-----C-T----AAC--C--C...--GTCA---AAGA--GC----GA--TA---------A--C--C-A--CAAC-----------G--C-TG--G--G---G-----------GCA-AT--AT---- 1177
Gag _M__G__V__R__N__S__V__.__L__S__G__K__K__A__D__E__L__E__K__I__R__L__R__P__N__G__K__K__K__Y__M__L__K__H__V__V__W__A__A__N__E__L__D
H2A.DE.x.BEN GTTATCCTACCTTTAGACA..GGTAGA---TT-T-G---...-----C------AAC--C--C...--G--A---AA-A--GC---CGA--TA------G--A-----C----C--C-----------G--C-GG-----------T--G------GCG-AT--AT-G-- 1227
H2A.PT.x.ALI GTTATCCTACCTTTAGACA..GGTAGA---TT-T-G---...-----C------AAC--C--C...--G--A---A--A--GC---CGA--TA----G----A-----C----C--C---------------C-GC----------T--G------GCG-AT--AT-G-- 1220
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST GTTATCCTACCTTTAGACG..GGTAGA---TT-T-G---...-----C------AAC--C--C...--G--A---AA-A--GC---CGA--TA-----G---A-----C----C--C----------------GGC----------T--G------GCG-AT--AT-G-- 672
H2B.CI.x.EHO TTCGTCTACTCTAGGACAGG.GTACGG-AT-A-T-G---...-----C-------GC--C--C...--GTCA---AAGA-GAC----GA--TA-----GG--A-----C----C--C----------G---C-TGC--------------------GTG-AT--AT---- 1204
H2B.GH.86.D205_ALT ATTGTCTACTCTAAAGAGGGAGTAGGGCAT-A-T-G---...-----C-------GC--C--C...C-GTCA---AAGA--AC----GA--TA------G--A-----C----C--C-----------G----TGC--------G-----------GTG-AC--AT---- 1203
H2G.CI.92.Abt96 GAAT.CCTACCTTGAATA.GTCAGGTAGA-GT-T-G---...-----C------AGC--C--C...C-GTCA---AA-A--GCT---GA--TA------G--A-----C----C--C--------------C-TG---------G-T--G------GCG-AC--AT-G-- 590
H2U.FR.96.12034 C.TGCCTCTGAGAAAGG.AGAGGTAG--T-TT-T-G---...-----C------AAC--.--C...--GTCA---AAGA--G-----GA--TA------G--A-----C----CAAC--------------C-TG---------G-T--G------GCG-AC--AT-G-- 706
COL.CM.x.CGU1 GTAGAGGGAGGTCATTA.........................-----CAACGAGCA-GG-C-G...---G-GAA-AA-AC------AGACCTAC-G---G-C---C-G-A-AA----AAG--AGG-TGT-----GA--------G-TAG----ATGT---CA---G--AG 728
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 CGAG..GACACGAGAC................-G-C---...-----A---G-GCGA----C-CCG----CG---AA--CT-----CAA--TT-----GG-GA-----------AAA--T--A--G--G----TGA----G--CC-C--C------GCT-----AT---- 760
DEB.CM.99.CM40 CAAGTAGGCACGTCAGGGTAAG....................-----G---G-GCG---G-C-CCA----C-----CG-CT-----CA---TT------G-AA-A--G--A---AAA--C--A--G--G----TGA----G--CC-C--C------G-T-A---A----- 612
DEB.CM.99.CM5 CAAGTAGGCACGTCAGGGTAAG....................-----G---G-GCGA--G-CGCCA----CG----C--CT-----CA---TT--G-----AA-A--G--A---AAA--C--------G---TTGA----G--CC-C--C--------T-----A----- 615
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ...............................C-.AGAG-...-----GAGCG-GAGC--G--TCCCA-G-CA--T-CG-CCC-G---A---TT------G-AA-A-----A------A-T-----G--G--C-TGA-T--G--CC-GA-T---T---AG-A----A-G-- 606
DRL.x.x.FAO ............................-GTAAGA-A--...-----A-----C-------G-...C-T--G--A-A-A-GC-T---GCT-TT-----GG--A-----C----CTCC-----A--G--------GC-C--G---C-T--C----T-GCG-A---A----- 415
GOR.CM.04.SIVgorCP684con AA.GGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--...--------------------G...--G-CA------CG---G---GC-------CG----A--C-T-A------AA-T--------G----TGC--------G----W-----------------G-- 394
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con AA.GGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--...---------------------...--G-CA------CG---G---GCG------CG-------C-T-A------AA-T--------G----TGC--------G-------T--------------G-- 474
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GAGCA.....................................-----C-G-G-TCAC----C-...C-GTCA---A--AGCC-C--CACG-TC--G--G---A--C--C-T--GAAC--G--A--G--G--CC--A-T------T--A--------G-A-AA--AA-G-- 1021
GSN.CM.99.CN166 GAGTAACAGACTCCCACC......AGAG--TA-G-CAGA...-----A-----GCAC--G-CGATGC-G-CA--TACTA-G--G---A-G-AT--G---G-G--TC-C--A---AA------------G--C-TGA-C--G--CT----------CTC--AA-----T-- 576
GSN.CM.99.CN71 AAGTAACAGACTCCCACC......AGAG--TA-G-CAGA...-----A-----GCAC--G-CGATGC-G-CG--TACTA-G--G---A-G-AT--G---G-GA-TC-C--A--GA-A--------G--G--CGCGA-C--G--CT----------CTC--A------T-- 582
LST.CD.88.SIVlhoest447 ..........................................-----AT--G-GAAC--T--C...C----TA--CA-ATTGAG-GAGA--TCTGC-GT--CA--C----A--T-ACA-T--A--G-CT---C-GAAG-G----T----G-------CA--A--AT---- 125
LST.CD.88.SIVlhoest485 ..........................................-----AT--G-GAAC--T--C...C----TA--CA-ATTGAG-GAGA--TCTGC-GT--CA--C----A--T--CA-T--A--G-CG---C-GAA--G------T--G-------CA-AA--AT---- 125
LST.CD.88.SIVlhoest524 ..........................................-----AT--G-GAAC--C--C...C-C--TA--CA-ATTGAGA-AGAT-TTTGT--TG-CA--C----A--T---A-T--A--G-CT---C-GAA--G----G---AC-------CG-AA--A----- 125
LST.KE.x.lho7 TGGTAGCTTCACT.............................-----AT--G-TAAC--T--C...C-C--TA--CA-ATTGA-A-AGAT-TTTGT-GTG-CA--C----A--T---A-T--A--G-CT---C--AA--G----G---A--------CG-AA--AT---- 1200
MND-1.GA.x.MNDGB1 GAGCA.....................................------AATG-GAAC--T-CC...--GTTA---ACT--T--G---AA--TT--G-----AA-A----A-AG---T--T--A---TGT----G---G-----CC-CTGT---TGT-AAG-T--AT---- 574
MND-2.CM.98.CM16 AGAAA.....................................-----C-----C-------GT...C-T--G--A-A-A----G--CGAGCT------G---A-----C----CTCC-----A--G-----CC-GC-G-----C---A------T-----A---A----- 861
MND-2.GA.x.M14 AGAAA.....................................-----C-----C-------GT...C-T--G--A-AGA----G---GA-CT-----C----A-----C----CTCC--------G-----CC-G------------A------T-----A---A----- 785
MND-2.x.x.5440 AGAAA.....................................-----C-----C-------G-...C-T--G--A-A-A----G---GA-CT------G---A-----C----CTCC-----------G--CC-G---------G-TA------T-----A---A----- 418
MNE.US.x.MNE027 C.TTTTATCCAGGAAGG.GATAATAAG-T-GA-T-G---...-----C------AAC--C--C...--GTCA---AAGA--GC----GA--TA---------A--C--C-A--C--C--G--------G--C-TG--G--G---G-----------GCA-AT--AT---- 657
MON.CM.99.L1_99CML1 GCACG.....................................-----G-----GCAC--G-CGATGC-T--T--TACTA-------CAAG-AT--G--GG-G---C-T--A--GC-C--T-----G--G--CCTGA-T--G--------------TGC--A------T-- 569
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 GGAAGGGAGACTCCCACA......GAGGAT---GCCA-A...-----A-----GCAC--G-CGATGC-G-CA--TACCA-G--G---A-G-AC-----GG-GA-AC----A---AAA--------G-GG--CCT-A-C--G--C-----------TTC--A------T-- 576
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 GAGGAAGAGACTCCCACA......GAGGAC---GCCAGA...-----A-----GCAC--G-CGATGC-G-CA--TAACA-G--G---A-G-AT--G--GG-GA--C-C--A---AAA--------G-----CCTGA-C--G--C--TA-------TTC---------T-- 574
MUS-2.CM.01.CM1246 AGAAAGCGGACTCCCACC......AGAGA-...G-C---...-----G-----GCAC--G-CGATGC-G-AA--TACTA-G--GA--AA--AT--G--GG-CA-A--------TAAA--------G--G--CCT-A----G--------------TTC---A-----T-- 645
MUS-2.CM.01.CM2500 AGGAAGCGGACTCCCACC......AG-G--TA-G-C---...-----G-----GCAC--G-CGATGC-G-CA--TAC-A-G--G--CAA--AT--G--GG-C--T--G------AAA--------G-GG--CCTGA-C--G--C-----------TTC--AA--A--T-- 604
OLC.CI.97.97CI12 GATCGAGCGCTCCATAGGGTTGGAGGCTCGG-TGA----G..-------G--C--A-AGTAAG...A--GA-CCT-AGTT---GA-GAAG-TA--G-GGG-CA-A--GC-TGA-AC---G-----GTGT----GGAGGGCG---G--AA-------GTACAA---T-GA- 830
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ..........................................------------------A-T...--G-CA---AA-A-GC-----GCC-----GC-G------C-TC-C--C---A-T-------------TG---------C---C-------T-T-----A----- 125
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ..........................................-----------------G--T...--GTCA---AA-A--C-----GCC------C--------C-TC-T--C--TA-C--------G----TGC-G------C----G--------T----------- 125
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GGAAA.....................................--------------C---T-G...--GTCA---AAGA-GC----CGC-------TC-G--A-----C----C--C--G--A--G-----C-TGC-G--G---T-G---------T---AAA-A---A- 336
RCM.NG.x.NG411 ..........................----GAAG-GAG-AAA-----------G------A-T...--GTCA---AAGA-G------GCT------C-GG--A-----C----C--C-----------G----TG-----G---C-----------T-------A----- 336
SAB.SN.x.SAB1 GGCTAGGTCGA................GCGG-A-AG--AA..-----------TAAC-----C...-----T--TA-GA--C-----GC--TC---TC-G-CA-----C----CAAC--------G--G-----G----G----C---------------A---A----- 1141
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ....A......GACGGGTAGAAGAGTGT-GGA-.........-----C-----GAAC--C--C...--GTCA---AAGA--GC----GA--TA------G--A-----C----C--C-----A--G--G--C-TG---------C-T--G------GCG-AC--AT-G-- 273
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 AGAAG..........GGTAGATAAGTGT-GGA-.........-----C------AAC--C--C...--GTCA---AAGA--GC-----A--TA------G--A-----C----CAAC----G------G--C-TG-----G---G----G------GCA-AC--AT-G-- 262
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ACAGG...........ATAGTAATTTGT-GGAA.........-----C-----GAAC--C--C...--GTCA---AA-A--GC----GA--TA------G--A-----C----C--C--------G--G----TG--G------G-GA-T------GCG-AT--AT-G-- 270
STM.US.89.STM_37_16 TTGTTCTACTCTT.GAGG.GAAGAGG-------T-G---...-----C------AGC--C--C...--GTCA---AA-A--GC----GA--TA------G--A-----C----C--C--G--------G--C-TG--G------G----G------GCA-AC--AT-G-- 833
SUN.GA.98.L14 CAAAC.....................................-----A---G--AAC--CAC-...G-GGATA---A--TTG-GAGGA-C-TT----G-G-AGCTC-G-AA--T--A--G--A--G-CC--CC-GGC--G----G-----------G-T-AA--AT---- 1187
SYK.KE.x.KE51 GGGTC.....................................-----A--AG-G-GA--G-CGATCC---CA--TA--A-GC-T---AA--AT--G---------C-TC----GAA---G-----GCGC--CCT-G-TCG----T----T------G-A-A------G-- 559
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GGACC.....................................-----A--AGCG-G---G-C-ATA----CA--TA----GC----CA---AT--G---------C-CC-A--GAAA--G-----GCGC--CCT-G-TCG----T----T-------AG-A----T-G-- 922
TAL.CM.00.266 GACCTGCGGGTGGTGTTAAGTGCACAC-CGG--CA--.....-----G--AC-GCAC--G-CGATGC-C-C---TA-G-CC------AA--AT--G---G-GA-AC-G-----GAAA--G--A--G--G----TGG-G--G-----T--------TTC--AA---A-G-- 790
TAL.CM.01.8023 GCAAG.....................................-----G--AC-GCAC--G-CGATGC-C-C----A-G-CC------AAG-AT--G---G-GA-AC-------GAAA-----A--G--G---G-GG-G-G----G-G--------TTC--AA---A-G-- 276
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GAGCA.....................................-----A---G--CAC--G-C-...C-GTCA---A-GA-T--G--CAC--TT--G-----A--C---C-C--GAAC-----------G---C----------CT--A--------G---AAA-AA-G-- 1026
VER.DE.x.AGM3 ACGCA.....................................-----G---GCTA-C----C-...C---ATA--A--C-------CAA--TT--GC-T--A--AC-TC-C--GACC-----------G--CC--A-T------T--A--------G---A---AA-G-- 555
VER.KE.x.9063 ACGCA.....................................-----G---GCTA-C----C-...C---AA---A--C-------C-A--TC--G-----A--A---C-C--GAAC---------------C--A-T--G---T--A--------G-T-AA---A-G-- 1066
VER.KE.x.AGM155 ACGTA.....................................-----G---GCTA-C----C-...C-G-ATA--A--C--------GA--TT--GC-T--A--AC-TC-C--GAAC-----------G---C--A-T------T--A--------G---A-A--A-G-- 1055
VER.KE.x.TYO1_patent ACGCA.....................................-----G---GCTA-C----C-...C---ATA--A--C-------C-A--TT--G-----A--AC-TC-C--GAAC-----------G--CC--A-T------T--A--------G---A----A-G-- 1063
WRC.CI.97.97CI14 TAGCAAAG..................................-----AT-AG-GAATAGCA-CTCGC--GCACCCCATAT--GC--GG-TCTCC---GGG-G-AT---C-CAA--ACTC---------G---C-GAAG--G--C---------TT-GTG-A---AT---- 1172
WRC.CI.98.98CI04 TAGCAGAG..................................------T-AG-GAATAGT--CTCGC--GCACCACATATT-GC--GG-TCTCC----GG-G-AT--GC-TAA---CTC------G------C-GAA---G---G--A-----CT-GTG-A--------- 1178
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..........................................------T-AG-GAATAGCA-CTCAC--GCACCA-A-AT--GT--GA-TCTCC---GGG-G--C--GC-AAA--ACTC--------C------GAG-------C----T---CT-GTA-AA---T---- 128
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H1B.FR.83.HXB2 ACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACAACCATCCCTTCAGACAGGATCAGAAGAACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGGATAGAGATAAAAGACACCAAGG 1084
Gag __R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q__P__S__L__Q__T__G__S__E__E__L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y__C__V__H__Q__R__I__E__I__K__D__T__K__
H1A1.UG.85.U455_U455A -AA----A--C----C--------T---------G-------A---CAG--------------AT--------G-T--C---------A-----------------------------------GT------------A--------------TG--------------- 551
H1C.ET.86.ETH2220 -AA---T---C----C----A---T-----T-------C--------A-------A-TAA-------------G-T------------A----G-------A--------T---------G-----T-----------A-------A----------------------- 464
H1D.CD.84.84ZR085 ------T---C-----------T------------------------A-------A---A-------------G-T---A--------------------------A-------------------------------A---A--------------------------- 601
H1F1.BE.93.VI850 ------T---C--G----------TC--------------------CA-A-----A-AA-------------------------------------G----AG-------T-------------GT--------A---A---------GC--G-G---C----------- 439
H1G.SE.93.SE6165_G6165 GA----T---C----C----A---T---------G-------T---CA-------A--A-----T-G--------T--C---------A----G---A---A-------------G----------------------A---------------G-------------A- 487
H1H.CF.90.056 -A----T---C----C--C-----T---------C-----------CT---G---A-A-A----A----G---G-TA--A--------A------------A--------T----CT-------GT---------C--A----G--AA-----TG-G------------- 431
H1J.SE.93.SE9280_7887 CA----T---C----C--------TC----GT--G--A--------CA---------A-T------C------G-T--C---------A--C-----A---A------G--------------------------C--A-----G--------A-------------T-- 407
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------T---C-C--C--------T-----G---A-----------C-G------A-AAC---AA----G------A----A--------------GA---A----C-----------A-----GT--------T---A-------A-------G--------------- 295
H1O.BE.87.ANT70 -A--------TG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA-GC-G--ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--CG--A---T-GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TGG---T--GC--C 1135
H1O.CM.91.MVP5180 -A---A----TG---------T--A--------TG-------TAC-GAG---C-G--ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G-----G--C--G-A---TC-C-GG--CG--A-----GTA----GG--C--T--CA-C--AT-T--C--CCG---T--AC--C 1110
H1O.CM.94.BCF06 -AAT------TGCG-------T--A------T-TG--------AA-GAG---C-GT-ACAG---T--G-----G-T--CA-------G-----G--C--A-A---TC-T-GG--CG--A-----GTA----GG--C--T--CA-C--AT-T---G-TC--A----AC--C 1134
H1O.CM.96.96CMA102 CA-------TTG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA--C-GT-ACA----T--G-G---G-T---A-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TG----T--AC--C 565
H1O.CM.98.98CMA104 -A-------TTG--------AG--AC-------TG-------TAA-GAGA--T-GT-ACA----T--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--AT-TA-AG-TG-G--T--GC--C 567
H1O.CM.99.99CMU4122 -A--------TG--------AG--AC-------TG-C--G---AACGAGA--C-GT-ACAG---T--G-G---G-T--CA-A-----G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--C---A---T-GTG----GG-----T--YA-C--ATATAGA--TG----T--AC--C 566
H1O.CM.x.pCMO2_3 CA--------TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAGA--T-GT-ACAG---T--G-----G-T--CA-A-----G-----CAGC--GCAC---C-C-GG--C---A--A--GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-AG-TG----T--AC--C 1139
H1O.FR.92.VAU CA----T---TG--------AG--AC-------TG-------TAA-GA----C-GT-ACA----T--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GTAG---C-C-GG--CG-TA-----GTG----GG-----T---A-C--ATATA-AG-TG----T--AC--C 644
H1O.SN.99.99SE_MP1299 CA---C----TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAGA--C-GT-ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C--TA-----GTG----GG-----T--CA-C--A--TA-AG-TG----T--GC--C 1137
H1O.US.99.99USTWLA -A----T---TG--------AT-----------TG-------TAA-GAG---T--T--CAG---T--G-----G-T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C--G--CG--A---T-GTA--TAGG-----T--CA----ATATAGAG-T--------AC--C 558
H1O.US.x.I_2478B CA--------TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAG---C-GT-ACAG--AT--G-----G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-T-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TGG---T--GC--C 1137
H1N.CM.02.DJO0131 -A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GAGC------GCC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CGCA-----G-------G---GC-C--C--------CG-CC-----GTT--T--------C---AGT-AC---C--G--C-CA-T--AC-A- 554
H1N.CM.95.YBF30 -A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G--C------GCCA-GT----AAAT--AT--G-----G-T--CA-------G-----------GC-C--T--------CG-TC-----GTT--T--------C---AGT------C-----C-CA----AC--- 642
H1N.CM.97.YBF106 -A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GA-T------GCC--GT--A-AAAC--AT--G-----G-T--CA-------G-------G---GC-C--T--G-W---C--CC-G---GTT--T--------C---AGT-AC---CC-G--C-CA-T--AC-A- 643
H1P.CM.06.U14788 -A----T---TG---------G--TA-G------G-G--------CGA-A--T--T-A-AG---T--G-----G-T--CAGA-----C--Y--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTY-A-GG-----T--CA----A----------GT-----AC--C 570
H1P.FR.06.RBF168 -A----T---TG--------AG--TA-G------G-----------GA-A--T--T-A-AG---T--G-----G-T--CAGA-----T--T--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTT-A-GG-----T--CAG---AG-G--T----GT-----AC--C 563
CPZ.CD.06.BF1167 G--------TT-G-----C------A-G------G----T--T--C---A-G--CA-TATG--A--CTC------AG-AG-A-T---G---CC----A-A-TC--C----T---C--CA-T---GTGT-AC----CA-A---G--G-AGA-A-A--TC-G-----TG-A- 1093
CPZ.CD.90.ANT G--T--T--GC-C-GCT-CTC---TC----------------T---GA-A-GGCTA-CCAT--AT-GAGC--T---A-AG-A-T-A----CCCT---A-A-T---T--G-T---C--CA-TTGTGTT--G-GG--C--A---A--G--GA-A-------------AG-AC 448
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -A-------TTG---C-----T--AA-G------GG---G--A---GA---GC--T-AAA----T--G-----G-T--CA-A-------------GC--GC----GC-T-T---C--TC----GGTA--T-GG-----T---A----A--TCCAG-GG-------AC--C 652
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -A-------GTG---C--A--T--CA-G--C---G-------T---GCC---T----CA----AT--G-----G-T--CA-A-----G-------G---GC-C--TC---T---C--CC-G---GTT--T--C-----T---A-T-AC---A--G--C-GA-T--AC--- 623
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -A-------TTG---C--C-----AA-G--C---A-------A---GA----T--A-TAAC---T-G--G---G-T--CACA-------------G---A-----T----T---C--CC-----GT-----GG--C--A--------A--TAGAG----------A--A- 629
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -A-------TTG---C-----T--AA-G----ATG-------T---GAGA-GT--T--AA-------G-----G-T---A-------G-------G---GC-C--T----T---C--TT-G---GT---T-GG-----A---A-G--A-----AG-GG-------AC-AC 653
CPZ.CM.98.CAM3 CA-------TTG---C-----T--AA-G-----GG-------A---GAG--GT--T-AA-G--AT--G-----G-T--CA---------------GC--GC----GC-T-T------TC-----GTG--T-GG-----T---A-G--A--TTCAG--G-G-----AC--C 474
CPZ.CM.98.CAM5 -A----T--TTG---C-----T--AA-G--G---G-T-----A---GA-A-TC----AAA----T--G-----G-T--CAG------------G-GCT-GC----GC---T---C--TC----GGTA--T-GG-----T---A-G--A--CC-AG--G-G-----AC--C 780
CPZ.GA.88.GAB1 -A--------TG-G-C--C--G--AA-G----GTAAG-----A----CTA--T-GT-ACA---AT--G-G---G-T--CA-A-----C-------G---GC-G--C--G-T---C--TC-G---GTA--G-GG--CA-A---AGTGAC--CACTG--G-------AC--A 1121
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -A-------TTG-G-C-----T--AA-G------AA----------TAT--GT--T--AA-------G-----G-T---A-A-------------G-T-AC-G--C----T------TT-G--TGTGT-A-GG-----T---GCT--A-----AG--G----T--AC--C 456
CPZ.TZ.00.TAN1 G--T-----GA-G-----C--T--CA-G--G-ACGT---------CT-GA----CA-CCTC-----G--G--T--GG-AG-C-TT--T--TCC----A-C-TT--T--G-T------CA-CTGTGTA-----C--C--A--CGC-G-AGA-AGAG-CC----T--GG-A- 647
CPZ.TZ.01.TAN2 ---T-----GA-G-----C--T--CA-G--G-ACGT------T---T-GA----CA-CCTC---T-------T--AG-AG-C-T---T--TCC----A---TT--TC-G-T---C--CA-CTGTGTA--T--C--C--A--CGC-G-AGA-A-AG--C-T-----GG-A- 646
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---C-----GA-G-----C--T--TA-G----ACAA---------CT-GA----CA-CCTC--------G--C--AA-AG-C-TT--C--TCC----A-AGTC--C--G--C--C--T--CTGT--A--A-T------A--CGC-G-AGA-A--G--CGG-----GG-A- 644
CPZ.TZ.09.UG38 G--C-----GA-G-----C-----CA-G--G-GCAA---------CT-GA----CA-CCTC--------G-----TG-AG-C-TT--T--TCC----A-A-TC--C--G-T---C--CA-TTGCGTG--T-----C--A---G--G-AGA-A-AG-GC--A-T--GG-A- 651
CPZ.US.85.US_Marilyn -A----T--TTG---C--A--T--AA-G------G----C------CTC---T--T-AAA----T--G-----G-T--AA-A--------G----GC--GC----GC-C-T---C--CT----GGT---T-GG-----C--CAGT---G-GACAG-GG-G--T--GC--C 1126
MAC.US.x.239 TA----T-G-T-AGCAGAAA-------G--G-ACAA------A---CA-A-------TTCGGTCT--GCT----TAG-G-CA-----C------A-TT-A-A-AGCC-T--------T--CTGCGT-A---GG--CA-T--CGC-GAAGAGA-AG-G---C----TG--- 1347
Gag __R__F__G__L__A__E__S__L__L__E__N__K__E__G__C__Q__K__I__L__S__V__L__A__P__L__V__P__T__G__S__E__N__L__K__S__L__Y__N__T__V__C__V__I__W__C__I__H__A__E__E__K__V__K__H__T__E__
H2A.DE.x.BEN TAA-----G-T-GGCAGAGA-------G--GT--AA------T--CCA-A-G--T--CA--GTTT--G-T----TAG-A-CA-----G------A-TT-A-A-AGCC-T-T------C--CTGCGT-A-T-GG--CT----CGC-GAAGAGA-AG-G-----T--TG--- 1397
H2A.PT.x.ALI CA------G-T-GGCAGAAA-------G--GT--AA------T--CCA-AG---T--TAA-GTTT--G------TAG-G-CA------------A-TT-A-A-AGCC-T-T------T--CTGCGTAG-T-GG--C-----CGC-GAAGAGA-AG-G-----T--TG-A- 1390
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST CA------G-T-GGCAGAGA-------G--GT--AA---G--T--CCA-A----T--TAC-GTTT--G-T----TAG-A-C------G------A-TT-A-A-AGCC-T-T------T--CTGCGT-A-T-GG---A-A--CGC-GAAGAGA-AGCG-----T--TG-A- 842
H2B.CI.x.EHO GA----T-G-T-GGCAGAGA---G---G-G-T--AA------A--CC-GA----T-G-AA-GTCT--GG-----TAG-A-CA-----T------A-TT-A-A-AGTC-T--------C--CTGCGT-A---T---CC----CGC-GAAGAGA-AG-G-----T--TG--- 1374
H2B.GH.86.D205_ALT CA----T-G-T-AGCAGAGA-------G---T--AA------A---CA-A----T--TAA-GTCT--GCT----TAG-A-CA-----G------A-TT-A-A-AGCC-T-T-----TC--CTGCGT-A-T-T---CC----CGC-GAAGAGA-AG-G-----T--AG--- 1373
H2G.CI.92.Abt96 CA------G-T-AGCAGAGA-------G---T--AA------T--CCA-A----T--TTC-GTAT--GCT----TAG-A-CA-----T------A-TT-A-AGAGCC-T--------T--CTGCGT-A-T-GG---T----CGCCGAACAGA-AG-----C-T--TG-A- 760
H2U.FR.96.12034 CA----T-G-T-AGCAGAAA-------G--GG-CAA------A---CA-A----TT-ATCGGT-T--GCT----TAG---CA-----T------A-TT-A-AGAGCC-T--------T--CTGCGT-A-T-GG---T----CGC-GAAGAGA-AG-G---C-T--TG--- 876
COL.CM.x.CGU1 C--C-GT-TTT-A-TATT--AG------A-GT--G--AC---AGTGGCT------T---A-A--G-GACG----TAG-GG-C-------------TGT-G--G--CC-----GGA...TGTT-TGTGTGT--C--CC----CAG--AATGGA-T--TG-G-----TC-A- 895
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 TA-G----GCC-CTCAGAG-CAT---------ACAAG--G--A---CAGG-G--T--AACCAG-T--AC---T-TGGAAGCA-----CAGT--GA-T--C-AG--TC-T---GGG---TGTTGTGT-A-A-GGGCCTGC---GC-G-TC-CC-A---G-G-----AG-A- 930
DEB.CM.99.CM40 CA----T-GCC--GCAG-A-CAT-A-------ATAAG---------CAGG----TT--ACTAG-T----G--T-TAGAAGCA-----CAGT--GA-TT-G-A---TC-----GGC-T---CTGTGT-A---GGGCATGC---GCC-ACC-CTC-G-GG-T------G--- 782
DEB.CM.99.CM5 CA----T-GCC--GCAGGA-CAT-A--G-----CAA------A---CA-G-G--CT-AACTAGAT-------T-TAGAGGCAT----CAGT----GC----AG--CC----CGGC-T----TGTGT-G-T-GGGCATGC--CGCC-ACC-CTC-G--G----T---G--- 785
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 G-----T-GCT-AGGAGAACAG---C-------C-AT-----A--CCA-ACT--CA-A-AGACCT--GCT----TAGAA-CACA---CAGT--GAGT--G-A-AGCC---TC-GA---TGCTGCGTTG---GG---TGC--CAGGG-AT-G--AG-GGC---T--AG--- 776
DRL.x.x.FAO T-------GCC-GC--GAGA-AT-A-------GTCAG-----G--CCA-A----TT-A---GTA--CTTT--TCTAG---CT-----G-----GA-TT-A-TT--TC-C-T------CTGCTGCGTAG-T-GG--C--T--CTCG-AAG-GA-AG---C------AG--- 585
GOR.CM.04.SIVgorCP684con GA----T---TG--------AG--TA-G------G-C--G------GA-A--T--T-A--G--A---G-----G-T--CA-A-----G-----T-GCT-GC----TC-G-GG--C--TT-G-T-GTG--G-GG-----C--C-GG--A-----TG-CTC---T--TC--C 564
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -A-G--T---TG--------AG--TA-G------G-Y--G------GA-A--T--T-A--G--A---G-----G-T--CA-A-----G-----T-GCT-AC----TC-G-GG--C--TT-G-T-GTGT-G-GG-----C--C-GG--A--T--TG--TC---T--TC--C 644
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ------T-GGT-AC--GAGAAA--T---------AA----------CA-A----CA-A-A-GTTT--ACC--G-TGGAA-C------C--C--G-GG--A-A-G-TC-G-T----TTGTGCTGCGT-A-T-GG--CA-T--CGC-GAACAGA-AG-G--------AG--- 1191
GSN.CM.99.CN166 GA---AT--GC-GTCCGAC-CT--TC-T----ATCA---G--G---C---GG---T-A-A-ATTG-CTTC--CCTAGAA-CA-----G-------CT--C-A---TC-C-T-GGA-TC--GT--GTG---------A-C---GC-GAC---C--G-GG-G--T--AG--C 746
GSN.CM.99.CN71 GA---A---GC-ATCAGGCA-T--TC-T---T-TAA------G---CA---GG--T---A-GTCACCTCC----TAGAA-CA-AT--G--C---TCT--C-A-AGCC-C---GGA-TC--GT--GTG---------A-C---GC-GAC---TG-G--G----T--AG--C 752
LST.CD.88.SIVlhoest447 TA-G--T-G-T-AGGAG-ACA-T--C----G---G----T-----C-AGA----T--T---GTCTGTTGG---CTATACTCC-----C--GA-GA-TT-A-A-G--C-TGTAGGA--T---TGTGTG--G-G---CTGC---TT-G-----A-AG--GC-------C-A- 295
LST.CD.88.SIVlhoest485 TA-G--T-GTT-AGGAG-ACA-T--C-G--G---G----T-----C-AGAG---T--T---GTCTGTTGG---CTATACTCC-----C---A-GA-TT-A-A-G--C-TGTAGGA--T---TGTGTG--G-G---CTGC---TT-G-----A-A---GC-A-----GCA- 295
LST.CD.88.SIVlhoest524 TA-G--T-GGC-AGGAG-AAA---TC--------G----G-------AGA-G--TT-----GTC-GTTGG--T-TATA--CT-----C--TA--A-T--G-A-G-TC--GTAGGG-----GTGTGT-A---G---CTGT--C-T-G-A---AGAG-C--T--T--AC--- 295
LST.KE.x.lho7 CA----T-G-T-GGGAT-ACAA--C--G------G-------G----AGA----C--ATCTGTCTGCTGG--T-TATA-GCA--T--T--TA-GA-C--A-AGG-C---GTAGGG------TGTGT-A---GC--CTGT--C-T-G-AG--AGA---TC------TC--- 1370
MND-1.GA.x.MNDGB1 TA----T-GCT-ATCGGA-AAA--CC-T------CAGC----A---GA-A----C--CTC-GTATGTTGG----TATA-G-CCA---------TA-T--A-A-G-T--GGTAGGG-----CTGTGTTG-AGCC--CA-A--CGC-G-T-----A--T--GAG---AC-A- 744
MND-2.CM.98.CM16 CA----T-GCC--C--GAAAAG----------GTAAG-----A--CGAGA----T--TA-CGTA--CTTT---CTAG---CT-----G------A-TT-A-TC--GC-G--C--C--CTGCTGCTG-G-A-GG--C--A---GCG-AAGAGA-AG---C---T--AG--- 1031
MND-2.GA.x.M14 T-----T-GCC--C--GAAAAA--A--------TCAG-----A--CGAGA----T--TA-CGTA--CTTT---CTAG---CT-----G-----GA-T---CTTG-GC-G--C--C--CTGTTGTTG-A---GG--C--A---GCG-AAG-GA-AG---CT--T--AG-A- 955
MND-2.x.x.5440 CA----T-GCC-AC--GAGAAGT---------GTCAG-----A--CGA-A----T--TA-CGTA--CTTT---CTAG---CT-----G------A-TT-A-TT--GC-G--C--C--CTGTTGTTG-A-T-GG--C--A---GCG-AAG-GA-AG---C---T--TG--- 588
MNE.US.x.MNE027 TA----T-G-T-AGCAGACA-------G--G-ACAA------A---CA-A-------TTCGGCCT--GCT----TAG-G-CA-----C------A-TT-A-AGAGCC-T--------T--CTGCGT-A---GG--CA-T--CGC-GAAGAGA-AG-G---C----TG--- 827
MON.CM.99.L1_99CML1 TA------GTC-CTCGGACTCG--CC-G--G---CAG--C-------AGA-G--TT---A-GTTA-T-TT--TCTA-AG-C---------C--GTCTA-C-A---TC-C-T-GG--TC-CTT-GGTAT-G-----CA-A---GCCG-T-----A--TG-G-----AG-AC 739
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 -A-G--T-G-C-CTCGGACTC---T--G--G---AA---G--A---CA-A-G--CT-A-A-GTT--CAT-----TAGAA-CA-----G--C---TCT--C-A----C-C-T-GGA-TCACGT--GTG----GG---A-C---GC-GA-G-G---G-GG-------AG--C 746
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 TA----T-G-C-CTC-GA-TC---T--G---T--AGG--T--G---CA-A-G--CA-A-AGGTCA-C-TC--C-TAGAA-CAG----G--C--GTCC--C-A----C-C-T-GGA-TC--GT--GTG----GG---A-C--CGC-GA-G-GC-TG-GG-------AG--- 744
MUS-2.CM.01.CM1246 G--G----GTC-CTCAGA-ACG--CC----G-GCAAG--C--A--CCA--GC--C--A-A-GTAA-CTGC--C-TGGAAG-A--T--GAGC--G-CG--C-A----C-C-T-GGA-TC--GT--GTA----GG---A-C---GC-GACG--ACAG-G--------AG--- 815
MUS-2.CM.01.CM2500 CA------G-C-CTCAGACTC---T--------TAAG-----G--CCAG-GC--C--A-A-GT-A---T-----TGGAG-C---C--G--C--GTCT--C-A----C-C-T-GGA-TC--GT--GTA---------A-C--CGC-GA-G-GAGCG-GG-------AG--- 774
OLC.CI.97.97CI12 --ATC-ATGCA-AG----A-ATGATC---G---TAAG----------A-AG---TG-A-A-A-AT---TG--T-TGGAAG--GG----A-TC-GA-GT-G-A-AGT--GCTG--C-TCTGTAT-GTTA-T-TG---T----AG--G-CC-TCCAG---G-A------TA- 1000
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GA----T-GCT-A-G-GA-ACAT-------TT--G---GG--A---GA-A----CT-A---GTC--TTTG--TCTGG---C------G-----G-GG--G-A-AGCC-C-T----TTGTGCTGCG-A--T-GG--C--T--CA-GGAAG-GA-AG-G--------AG-A- 295
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 GA----T-GCC-A-G-GA-ACGT-------TT--G---T---A---CAGA----TT-A---GTC--GTTG--TCTAG---C------G-----G-GG--A-A-AGCC-C-T----TT-TGCTGCG-A--T-GG--C--A---TCGGAAG-GA-AG-G-G------AG--- 295
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 TAA---T-GCT-G-G-GA-CATT-----------G--AC---A---GA-A-----T-A---GTC--G-TG--TCTAG---C------G-----G-GG--A-A-AGCC-C-T----TTGTGCTGCGTA----GG--C--A--CA-GGAAG-GA-AG-G--------AG--- 506
RCM.NG.x.NG411 GA----T-GCT-G-G-GA-ACTT---------GTG-------AATCCAGA----TA-A--GGTTA-T-TG--TCTAG---C------G--T--G-GCT-A-A---CC-C-T----TTGTGCTGCGTA--T-GG--C-----CA-GGAAG-GA-AG-G-----T--AG--- 506
SAB.SN.x.SAB1 T-----TAGCC--TCAG-AAAT--C-----G---AAG-----GGTCGTCA----T--TA-TGTA--C-TT--CCTAG---CT-----G-----GA-TT-A-TTG-TC-C-T----TT-TGCTGCGTGT-AGC----A-T--CGC-GAA---A-AG-G-----T--AG--- 1311
SMM.CI.79.SIVsmCI2 TA----T-G-T-AGCAGA-A-------G--GT--AA------A---CACA----TT--TC-GTTT--GCT----TAG-A-C------T------A-TT-A-A-AGCC-T-T------T--GTGCGT-A-T-GG--CA-A---GC-GAAGAGA-AG-G---C-----G--- 443
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 CA----T-G-T-AGCAGA-A-------G--GGATAA------T---CA-A----T--TTCGGTCT--GTT----TAG---CA-----T------A-TT-A-AGAGCC-T--C-----T--CTGCGT-A-T-GG--CA-A--CGC-GAAGAGA-AG-G---C-T--AG--- 432
SMM.SL.92.SIVsmSL92A CA------G-T-AGCAGAAA-------G---T--AA------T---CA-AG---TT--TC-GT-T--GTT----TAG-C-CA-----C------A-TT-A-AGAGTC-T--------T--CTGCGT-A-T-GG--CA-A--CGC-GAA--GA-AG-G---A-T--TG--- 440
STM.US.89.STM_37_16 CA----T-G-T-GGCAGAAA-------G--GT--AA------G---CA-A----TA-AACGGTCT--G------TAG-G-CA-----T------A-TT-A-AGAGTC-T-T------T--CTGCGT-A-T-GG---A-C--CGC-GAAGAGA-AG-G---C-T--TG--- 1003
SUN.GA.98.L14 TA-G--T-G-C----CAAG-AA------AG----GTG---------CAGA-G--T---TC-GTCTGTTGG--T-TGTA-GCAT-T--T--TA-GA-C--G-AGG-C---GTAGG-------TGTGTG--TGCC---TGT------G-C--TCCAG----------AC--- 1357
SYK.KE.x.KE51 CA------GCC-CTCAGACCAG--TC-T----GTAA------T---GA------CA-AAA-ACCA-CTT-----TAGAAA-ACAT--C------A-TT-A-A--------T-GGC-T-AC----GTAG---GGGCC--C--CGC-GAA-A---CG-GG----T--GG-AC 729
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CA------GCC--TCGGACCAA--CA-G--GT-TAA----------GA-A----T--CAC-GTC----TT----TAGAAGCT-AT--G------A-TT-A-A-AGCC-T-T-GGC-T-A-TT-GGT-G-A-GGGCC--T---GCC-AA-AG--AG--G-------TG--C 1092
TAL.CM.00.266 GA-G--T-GCC-G-G-GAC-C---------G--CAA------G--CGTTA-G--CA-A-A-GCCA-TT-CATG-TAGAA-C--AT--C-------GGA-A-AG--TC-C-T-GGA-TC--GTGTGTT--A--C--CA-T---GCTG-T-----C--TG-G--T--AG--C 960
TAL.CM.01.8023 -A-G--T-GCC-G-G-GAC-C---T--G--G--CAA------G--CGTTA-G--CA-A-A-GCCA-TTCT--G-TAGAA-CA-AT--C-------G-A---AG--TC-C-T-GGA-TC--GTGTGTT--A--C--CA-T---GC-G-T-----A---G-G--T--AG-AC 446
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 G--C--T-GGC-CC-CGAGAAA--C---------AA---G------CA-A-G--CA-A-A-GTAT-GAGC--GCTAGAA-CA-------------G---A-A-AGTC-G-T----TTGTGCTGCGT-A-T-GG---A-T--CGC-GAACAGA-AG-G-----T--AG--- 1196
VER.DE.x.AGM3 G--C----GCC-CC--GAGA-AT-AC-----T--GA------A----AGA-G--CA-A-A-GTA--CT-C--GCTAGAA-CA-----G--G--G-GCT-A-A-AGTC-G-T---CCTT--GTGCGTAT-G-T---C--A--CA--GAT-AG--AG-G--------AG-A- 725
VER.KE.x.9063 G--C----GCC-CC--GA-A-GT-----------GA---T--A----A-A-G--CA-A-A-GTC--TTTT--T-TAGAA-CA-----C--G--G-GCT-A-A-AGTC-G-TC---CTT--GTGCGTG--A-----CA-C--C-GCGAACAGA-AG-G--------AG--- 1236
VER.KE.x.AGM155 C--C----GCC-CC--GAGAAGT-A--G--G---GAG-----T----A-A-G--CA-A-A-GTT--CTCT--CCTAGAA-CA-----G--G----G-A-G-A-AGTC-G------CTG--GTGCGTAT-GCT---C--C--C---GAA-AGA-AG-G--------AG--- 1225
VER.KE.x.TYO1_patent G--C----GCC-CC--GAGA-GT----G--G---GAG--G--G----A-AG---CA-A-A-GTC--CT-C--CCTAGAA-CA--------G--G-GCT-A-A-AGTC-G-TC---CTT--GTGCGTA--A-----CT----CA-GGAACAGA-AG-G--------AG--- 1233
WRC.CI.97.97CI14 GAAG--GTGCT-AG--T-A-CAT-AA-CAGT---G-------GGTG-AGA-GC-TA--TC---T---GCT--T-TA--G-CTGAT-CC--TA-G---G-A-AGAGCA-T-GGGGA-TGT--TGTGTGT-AGCA---C-C---G-G--A--TCCATGT-G-A-T---C-A- 1342
WRC.CI.98.98CI04 GAA---GTGTT-AG-CT--ACAT-AA---C----GA-AC---GAC--A-A--C-GA---A---TT--GC-----TAG---CAGAT------A-----G-G-A-AGCC-T-GGGGA-TGA-GTGTGTG--TGCA---T-----GC-C-T--TCCCTGC-CCA-T---C--- 1348
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GAAG--ATGTC-AG--GGGAAAT--A--TCT-GCCA------AGTG-AGA--C-CTGT-AG--TA--GCT--T-TGG-A-CAGA---G---A--AC-A-A---AGTA-T-GGGGA-TGA--AGTGTG--AGCA--CT-AT--A-T-AC--TC-AG---GT--T--TC-A- 298
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H1B.FR.83.HXB2 AAGCTTTAGACAAGATAGAGGAAGAGCAA....................................................................................AACAAAAGTAAGAAAAAAGCACAGCAAGCAGCAGCTGACACAGGA...CACAGCAAT 1167
Gag E__A__L__D__K__I__E__E__E__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__K__S__K__K__K__A__Q__Q__A__A__A__D__T__G__.__H__S__N_
H1A1.UG.85.U455_U455A --------A-T--A---------AT----....................................................................................--T--G-AC---C---GGA-------G---------A--------............ 625
H1C.ET.86.ETH2220 ----C--------------------A---....................................................................................---G-----C--C-----A-------G----G---A-CTGACA--.........GGA 541
H1D.CD.84.84ZR085 -------------------------A---....................................................................................-----C----------GG-------------------G-------...A------GC 684
H1F1.BE.93.VI850 --------------C----------A---....................................................................................---------C--C----GA----------G----------A---G............ 513
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----C----AG-AG-G--AA-GATA---....................................................................................--G------C--G-----AT------G------ATG--T-A----...A-------C 570
H1H.CF.90.056 -G--------T------------ATA---....................................................................................---------C--C-----A-------------------T-AG-A-...A-AGA---C 514
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----------G------------ATT---....................................................................................-----G-AC--AC-GC-G------A------A-A------A-AA-...G---A--G- 490
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----C--------AC----------A---....................................................................................---------C--CG---GA----A---...-A---A-CT............GA---A 366
H1O.BE.87.ANT70 -G--AA--C-A---T--A------TAATGGGG.............................................................................................-GC-GGAAGTCTGCG-AC--C---A-GGA--ACACAAG-GCA-GG 1212
H1O.CM.91.MVP5180 -G--AA--C-A---T--A------TAATGGCA.............................................................................................-GC-GGAAGTCTGC--AG--C---A-GGA--A-ACAAG-CCT-GG 1187
H1O.CM.94.BCF06 -G--AA--C-A---C--A-A----TAATGGAA.............................................................................................--C-GGAAGTCTGC--AT--C---A-GGGG-A-ACAAGTTCA--G 1211
H1O.CM.96.96CMA102 -G--AA--C-A-G-C--AGA-----AA-GGGG.............................................................................................--C-GGAAGTCTGCG-GT--C---A-GGA--ACACARG--CA-GG 642
H1O.CM.98.98CMA104 -G--AA--C-A---C--AGA-----AA-GGGG.............................................................................................GGC-GGAAGTCTGCG-GT--C---A-GGA--ACACAAG-GCA-GG 644
H1O.CM.99.99CMU4122 -G--AA--A-A--AT-GAG-----TAATGGGR.............................................................................................-GC-RGAA-TCTGC-AGT-AT---A-GGA--ACACAAGYGCA-GG 643
H1O.CM.x.pCMO2_3 -G--AA--C-A---T-GA------TAATGGGG.............................................................................................--C-GGAA-TCTGC--GT--T---A-GGA--ACACAAG-GCA-GG 1216
H1O.FR.92.VAU -G--AG--AGA--AT--A----G--AATGAAG.............................................................................................----G-AAG-CTGTCAGTAGTA--A-GGA-AACACAAG-TCA--G 721
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -G--AA--C-G--AC--A------TAATGGGG.............................................................................................-GC-GGAAGTCTGC--GTA-C---A-GGA--ACACAAG-GCA-GG 1214
H1O.US.99.99USTWLA -G--AA--C-A--AT--AR-----TAATRRGG.............................................................................................-GC-RGAAGTCTGCG-AC...AA-A-RGA--ACACAAR--CA--G 632
H1O.US.x.I_2478B -G--AA--C-A---T--A------TCATGGGG.............................................................................................--C-GGAAGTCTGCGAGT--C---A-GGA--ACACAAGTGCA--G 1214
H1N.CM.02.DJO0131 -G--G--G---------A-A--GATAA--GAG.....................................................................AAAAAGGAACGGC----GTCCG--CC----AAC-CAG------GG--A-CGG---C-...GCTGAT--C 652
H1N.CM.95.YBF30 -------G---------A-A--GA-A--GGAA..............................................................................CAGC----GCCCG--CC----AAC-CAG------GG--A-CGG---C-...ACTGAT-GC 731
H1N.CM.97.YBF106 -G---------------A-A--GA-A--GGAA..............................................................................CAGC----GTCCG--CC---GAA--CAG------GGA-A-CGG-G-C-...GCTGA--GC 732
H1P.CM.06.U14788 -G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGCAG.............................................................................................----G-AAGA-AAC-T--...............GAGGG-----C- 632
H1P.FR.06.RBF168 -G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGCAG.............................................................................................-G--G-AAGA-AGC-C--...............GAGGG-----C- 625
CPZ.CD.06.BF1167 C---AG--...--A--T-T-A-----A--CTAAAAATAACGAGCAGTGAA.........ACAACAGGAAATGAGGAAACCGCAAAAGGGAAAAAAGAGACAGCAGTGACATCT............-GTGGTCAGACAG--AA-ATCTACCC----TTGCCATCT--TGG- 1239
CPZ.CD.90.ANT ----CG-TA-A-CAG-GA-AATGA-AGT-ATGCAG.......................................ACACAAGCAGAAACAGGAAGTAGCCAAACCGCAAGCAGAGG--TGCT-CT-CGGCTGCTC-T-TT-AACAA-CAGTGGTGTCAGCGA--TCTT-G- 579
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -G------ACT--AC-GA-A---ACAGCGGCC................................................................................................CGR-A----G---TG--CCAACCACAGCCGCAG--AGA--GC 726
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----------A--AT--AGA--GA-AATG..............................................................................AAAGCAG-AC---AAG-ACCTG--C--G-A----------GG-CAG-G-C-GCA-CTGAA-GC 715
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -G-----------AC----A----T---GCAA.......................................................................................-AA-GC---GTGAA-GTAA--CAG-A---C-CGG-G-C-GAC-C----GGC 712
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -G------C-G--AC-GA-A-CT-CCGTGAACCCA.....................................................................................................................GA-CAGGGTG-A-CACCA 706
CPZ.CM.98.CAM3 -G------ACA--AT-GA-A----CAGTT.......................................................................................-CGGCCTCCCG-G--CAGG-AGTG--CCA-C-GC-GCAGCAGCAG--AGA--GC 557
CPZ.CM.98.CAM5 -----C--TCA--AC-GA-A---ACAGTT..........................................................................................GCCGCCC--G--CAGG-AGTG--CCA-C-GC-GCA-CAGCAG--GGAA-GC 860
CPZ.GA.88.GAB1 -----C----AC--C--A--CGGC-T--T................................................GGAGAACAACAGAGCAAAACTGAA...............-GT-ACTCAGG--GCCGTG-AGGG-G---CAG-C-AGGC-CTAGTGC-TCTGC- 1228
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----C---C-A---T-GA-A---TTTGTGCAAAAG.................................................................................G---CAGCA-C-GC-CAGG-AGC-------AAGC-A-GT-AGTCAA---C--C- 545
CPZ.TZ.00.TAN1 ----AG-CA-A-TTG-GA-AATGA-A-T-...............ACTGTACAGAAAAAT...AACTCCACAGCGACATCTAGTGGACAAAGACAGAATGCAGGTGAAAAAGAGG-A-C-GTGCCACCT-GT-GCA-TAC--G-AACA-A-GG-G--C-ACAG-G-CACC- 799
CPZ.TZ.01.TAN2 ----AG-TA-A-TTG-GA-A-TGA-A-T-AGC.....................ATAAACAAAAACAACTCCGCAGCGGCATCTAGCGGACAAGGTCAGAATGCAGGAGGAAGGG-A-C-GTGCCATCT-GT-ACA-TACT-A-AATA-A-GG-G-AC-ACAGCG-CACC- 795
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----CG-T...--A--T-T-A---TAA--CTAACTACAGTAAAAGATGATGCCGCAGCGACATCTAGCGGACAAGGTCAGAATGCAGGAGGAAGAGGGACAGCAGTGACACCT............-GTGGTAA-AGTG--AAT--CAG-AGAGT-AC-GTG-CACCT-G- 799
CPZ.TZ.09.UG38 ----AG-TA-A-TTG-GA-A-TGA-A-T-..................ACAAAGCAAGAA...............AGTAGCTCCGCAGCGACATCTAGCGGACAGAATAAAAAT-CAG--GAG-CACCT-GT-GTAGC----AGAAT--A-GA-G--C-GCAGCGCCATC- 788
CPZ.US.85.US_Marilyn -G--C----TG--AC-GA-A--G-TA..........................................GTGCAGTTGCAGAAACAACAGGAAGAAAAAGAA....................................---CAGCA-CAG--GG--A-TGGC...--T--C 1215
MAC.US.x.239 ----AAA-...C------T-C-GAGA--CCTAGTG.......................................GTGGAAACAGGAACAACAGAAACT....................................AT--C-AA-A--AG-AGAC--AC-GCA-CATCT-GC 1439
Gag E__A__K__.__Q__I__V__Q__R__H__L__V__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__V__E__T__G__T__T__E__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__M__P__K__T__S__R__P__T__A__P__S__S_
H2A.DE.x.BEN ----AAAG...--AC---CAC-GAGA--TCTAGTG.......................................GCAGAAACTGGAACTGCAGAGAAA....................................AT--C-AATA--AG-AGAC--AC-GCA-CACCT-G- 1489
H2A.PT.x.ALI G---AAA-...C-A---ATAC-GAGA--TCTAGCG.......................................GCAGAAATAGAAACAGCAGAGAAA....................................AT--C-AGCA--AG-AGAC--AC-GCA-CACCT-G- 1482
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ----AAA-...C-A-AG-TAC-GAGA--TCTAGTG.......................................GCAGAAACAAAAACTACAGAAAAA....................................AT--C-AGTA--AG-AGAC--AC-GCA-CACCT-GC 934
H2B.CI.x.EHO ----AAA-...-------CAC-GCGA--TCTAGCA.......................................GCGGAC.........ACAGAAAAA....................................AT--C---TATGAG-A-AC--A-TAAA-CA-CT-GC 1457
H2B.GH.86.D205_ALT ----AAA-...-------CAC-GAGA--TCTAGCG.......................................GCGGAC.........ACAGAAAAA....................................AT--C---TA--AA-A-AC--AC-GCA-CACCT-GC 1456
H2G.CI.92.Abt96 ----AAA-...C-AG---T-C-GAGA--TCTAGTG.......................................GTAGAAACTGGAACTACAGAAAAA....................................GT--CT--CA--AGCAGAC--AT-GCA-CACCT-G- 852
H2U.FR.96.12034 ----AAAG...C------TAC-GAGA--TCTAGCG.......................................GTGGAAACTGAAACTGCAGAAAAA....................................AT--C---CA--AG-AGAC--AC-GYT-CACCT-G- 968
COL.CM.x.CGU1 -G--AGA-A-G--AG----A----CTT-TAAAAAG.........CAGGCCATGATAGAA...ATGGCCAGCAAGGAGGAGGAGAAAGCAAAA........................................................................-AGG-A 981
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ----AAAGA-GGCAG--A-ACTTAGAATTGCTCAAGTAGAAGCAGAGGACCAATTAGAAATGCAGGTCCTGCAGAAAAAAGCAGAGGCGGAAGCAGCAAAGAAACAAGGGGCAGTATC-GC-C-AGCCC--C--GCC--G-TTCA-T-A-CAG-CCC-CAA--GG-A-CA 1100
DEB.CM.99.CM40 -G--CAA-A-GGCAG-GT-CAGGAG-AT-AAGCAG.........GTGGAACAGGAGGAAGAATTAGAAATGGCCCTAATCCAAAGACAGAAAGAGAAGGAAGTAGAACAGAAA...C--CAA---C--C-G-A---AAG-CAGCAG-AGCCTCAG-C-GCA-C-CAG-CA 940
DEB.CM.99.CM5 -G--AAA-A-GGCAG-G-CTAG-AG-AT-AAGCAG.........GCAGAGCAGGAGGAAGAGTTAGAGATGGCATTAATTCAGAAGAAAGCAGAAAAGGAGTTAGAGAAAAAG......CAG--A-CTC-G.........--------A-CAGACAC-CAG--A-AA-CA 931
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -G--AC--AGAG-AG--AGAA-GAGAAT-GGTGCA.........AAAAAGAAGAACATAGTTATTGGCAATGCAGACCAAGGAGATGATCAGCCTCCACAGGGAGCCGCGGGA...GGTG-C-GCTCCGCG-A---AGG---CT-T--G-G-GG-A-TTCCTTT--AG-- 934
DRL.x.x.FAO -----G-TC-A--AG--A-AC--C-CTGCCATCTA.......................................GTGGAT......AAA...AATGAGAATGCAGCT...........................TCAA--AAT-A-AA--GGGA-AC-GCGACATCT-GC 680
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ----C-----A--AT-TA------CCATGTCA..................................................................................................................AAAAGA-AGTC-GACAG-C--CC- 620
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ----C-----A--AT-TA------CCATGTCA................................................................................................---AG-A--TC--ACAGCCGCCCT.................. 700
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -----G---TA-CAG-TA--C--C-CT-CCATCTA.......................................GTGGAC......AAAAATGAGAAAGCAGCT.................................A--AAGAA-AA---G---AC-GCG-CACCTGG- 1283
GSN.CM.99.CN166 -G---AAGC-GC-AG-CAG-AT-AGATGTCATCTA.......................................GAGGAGACCAAGGGT...AAAGAAAAGCAG..............................A-TA---ACC-CC-G-GGG-C-C-GGGGGACAGGCG 844
GSN.CM.99.CN71 -G---AAGA-GC-AG-TC--AT-AG-TGTCATCTA.......................................GTAGGAACAAAAGAG...AAAGAAACACAG..............................A-CA---ACC-CC-A-GGG-C-C-GGGGGACAGGCG 850
LST.CD.88.SIVlhoest447 -----A-GC-A------A-AAT---A-C-ACTCAG...........................................................................................................................GAAG-A--GC-G 342
LST.CD.88.SIVlhoest485 -----A-GC-A------A-AAT---A-C-ACTCAG...........................................................................................................................GAAG----GC-G 342
LST.CD.88.SIVlhoest524 ----AA-TA-T--AG-GA-AATT-----GAACAAA.................................................................................................................................CCTGTG 336
LST.KE.x.lho7 ----CA-CAGT--AG--A-AAT---A-C-GCACCA.........GAAGCAGCAGGGAAG...AAA......................................................................................................C-A 1426
MND-1.GA.x.MNDGB1 -T------A-A--AT--A-A-TCATAAC-AGAAAG.........GAAGAAAAGCAG.........GAGGATGAA................................................................................................ 800
MND-2.CM.98.CM16 ----GAA---G--AG--A-AC--A---TCCATCTA.........GTGGCCGAAAAG.........GAAAATGCAGCATCAGAA...AAAGAACAAAGA......................................................G--AT-GTGACACCT-G- 1126
MND-2.GA.x.M14 -G--AAA-A-G--AG----AC--TGCTTCCATCTA.........GCGGCCAAAGGA.........GAAAGTGCAGCCTCAGAA...AAAGAAGAGAAA......................................................G--AC-GCGACACCT-G- 1050
MND-2.x.x.5440 ----AAA---G--AG--A-AC--CG-T-CCACCTA.........GTGGTTGAAAGA.........GAGAATGCAGCCTCAGAA...GAAGAAAAAGGAGCA......................................................AC-GCGACACCTGC- 683
MNE.US.x.MNE027 ----AAA-...C------T-C-GAGA--CCTAGTG.......................................GTGGAAACAGGAACAGCAGAAACT....................................AT--C-AA-A--AG-AGAC--AC-GCA-CATCT-G- 919
MON.CM.99.L1_99CML1 -G---AAGC-GC-AG--A-AATCAG-TGTCACTTA.........GCAGGGGAACAGGGA...GAACAGAAA..................................................................GCT-----C--G-C-G-TCC-CCAACAG--GGC 831
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 -G---AGGA-GC-A--CAG-AT-AG-TGTCATCTG.......................................GCGGACAAGCAAGGGGAA...GAA.........................................................AAGACAGCACAG--- 817
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -G---AAGA-GC-A--CAGA-C-AG-TGCCATCTA.......................................GAGGAGAAAAAGGGAGAAAAAGAA.........................................................TC-CAAGCGCAGGCA 818
MUS-2.CM.01.CM1246 -G---AA-A-GC-A--TAG-AT-AG-TGCCACCTA.......................................GCGGAGAAAAAAGAAGACTCAAAAGGA................................................---T-----GCAA-AGC--CC 898
MUS-2.CM.01.CM2500 -G---AAGA-GC-A--CAG-ATGAG-TGTCATCTA.......................................GGAGAGAAAAAAGAACAACAAGAACAG.............................................AGA--TCAGCC-TCAGGAGCAGGG 860
OLC.CI.97.97CI12 -G--AAA-A-G-G-G-GA-A-TGA-AG--.......................................................................................................................................-AG--A 1035
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----AG-GC-GT-TG-TA--A--C--TGCCATCTA.........GTGGAGAAAGAG.........GATACTGCAGGAGAA......AAA...GAAAAAGGTGCCACA...................................................ATGACATCT-G- 387
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -----A--C-AT-TG--A--A--C--TGCCATCTA.........GAGGACAGAGAA.........GATAGTGCAGCAGAA......AAA...GAAAAAGGTGCCACA...................................................GCGACATCT-G- 387
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -----G---CA--AG-GA-A---TGCTGCCATCTA.........GTGGAAAAAGCA.........GAAAATACAACAGAA......AAA...GAAAAGGGAGCAACA...................................................GCG-CACCT-G- 598
RCM.NG.x.NG411 ----GG-G-CGC-TG--A-AA-GC--TGCCATCTA.........GTGGACAAAGAT.........GAGAATGCAGGAGAA......CAA...GAAAAAGGAGCCACA...................................................GTGACATCT-G- 598
SAB.SN.x.SAB1 ----AAA--CG--AG--A-A--G--AGTGCCAGCA.........GAAATGACAGAA.........AGTGCCACAGCGACATCTAGTGGCCAAACTAAG...........................G--CTGCAGGCAA--AAGAA-AA---GC--AC-GTGACACCT-G- 1436
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----AAA-...C-A----T-C-GAGA--CCTAGTG.......................................GTAGAAACAGGAACTGCAGACAAA....................................AT--C----A--AG-AGAC--AC-GCA-CACCTGG- 535
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----AAA-...C-A----T-C-GAGA--TCTAGTG.......................................GTGGAAACAGGAACTGCAGACACA....................................GT--C-AA-A--AG-AGAC--AC-GCA-CACCT-G- 524
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----AAAG...C------T-C-GA-A--CCTAGCG.......................................GTAGAAAATGAAACTGCAGACCAA....................................TT--CT--CA--AG-AGAC--AC-GCA-CACCT-G- 532
STM.US.89.STM_37_16 ----AAAG...C-AG-G-TAA-GAGA--TCTTGTG.......................................GTAGAGACTGGAACTGCAAACAAA....................................AT--CT--CA--AG-AGAC--AC-GCA-CACCT-G- 1095
SUN.GA.98.L14 -G---C--A-A---G-CAGACT-----C-GCAAAA.........AATGAAGAAGCACAA...GCT......................................................................................................... 1410
SYK.KE.x.KE51 ----AAA-C-G--AG-GA-A--G-CTTGCAATTGG.........GAAGATGAGGAAACA...GTGACATCTAGTGGCCAAAAAGAAAATAGCAACGACACAGCG............-C-TC--GTGGC-G--A-GGAA--ATGCAGCTGCCAG---C-ATG-CATCT-G- 875
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ----AAA-C-G--AG--A-A----CATGTAATTGG.........AAAGATGACCCACCA...GCGACATCTGGTGGACAAAGTGAAAATAGCAGTCAAAACATG...GCTAGTG-G-C-TC--GTGGCC--AAGGTAGT-CAGCAG-AAA-ACA-AAGGCAGCA-CACCG 1247
TAL.CM.00.266 -G--CAAG-CAG-AG--AG-A--CGCTGCCACCTA.........GGGGAGAAAAAGGAA...ACAACAGAGGAGGAAAAA...............................................................-T-AGAA-GG--AC-GTGACATCT-G- 1055
TAL.CM.01.8023 -G--CAAG-CAG-AG--A--A--CGCTGCCACCCA.........GTGGAGAAAAAGGAG...GAGAGCAAGGGA...................................................-C--C--AG---GG-----TCAGAAGTG--AT-GTGACATCT-G- 553
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----AG-G-TATTAG--A-AC--CGCTGCCATCTA.......................................GTGGAAAAAGAAAAAACTGCAGCA..................GCGCCATCTGGTGGCCAG------AATTACAACACAG-T-CGACA-CT--TGGC 1309
VER.DE.x.AGM3 ----AG---CA-TAG--AGAC--TGCTGCCATCTA.......................................GTGGAGAAAGAAAGAAATGCAGAA.........AGAAAT-CA-C-GAG-CATCT-GT-G---AA-GAA-AAT-ACA-GGG--T-ACAGTGCCACC- 847
VER.KE.x.9063 ----GG---CA-CAG--AGAC--TGCTGCCATCTA.......................................GTGGAAAAGGAAAAAAGAGCAACA..................G-GCCATCT-GTGG--A-A--A--AGTAACAGG--G---AC-GCG-CACCTGG- 1349
VER.KE.x.AGM155 ---------CA-TAG--AGAC--TGCTGCCACCTA.......................................GTGGACAAAGAAAAAACTGCAGTT..................-CGCCACCTGGTGG-CAG---A--AATAACA-A-GAGG-AC-GCGACACCTGG- 1338
VER.KE.x.TYO1_patent ----AG---CA-CAG--AGAC--C-CTGCCATCTA.......................................GTGGAAAAAGAAAAAAGTGCAACA..................G-G-CATCT-GTGG-CA-A--A--AAT-ACAAG-GA-T--C-GCG-CACCTGG- 1346
WRC.CI.97.97CI14 ----AAA---A---G-CA-T-T---A--GAAAAAA.........CCA........................................................................................................................... 1380
WRC.CI.98.98CI04 ----AAA---A---G----A-TGA--G-TACAAAA.........CAGAAAGAAAAGCCT............................................................................................................... 1398
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 C---AA-TA-A--------A-TGAG--C-AGAGAA.........GAAAAGGCA..................................................................................................................... 342
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H1B.FR.83.HXB2 CAGGTCAGCCAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGGTACATCAGGCCATATCACCTAGAACTTTAAATGCATGGGTAAAAGTAGTAGAAGAGAAGGCTTTCAGCCCAGAAGTGATACCCATGTTTTCAGCATTATCAGAAGGAGCCACCCCACAAGA 1337
Gag _Q__V__S__Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__V__H__Q__A__I__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__V__V__E__E__K__A__F__S__P__E__V__I__P__M__F__S__A__L__S__E__G__A__T__P__Q__D
H1A1.UG.85.U455_U455A ...AG---T-----------C--------A--TGCA--A------CCA-----C------T----------G--C--G-----------G--------------C--------------------A--------------------------G----------------- 792
H1C.ET.86.ETH2220 A---A---T--------T--------------T--G---------------------C--------G----------G-----------------------G--A-----------------G--A------------A----T-------------------------- 711
H1D.CD.84.84ZR085 -----------------T--------A------C-A--A--------------C------C----------------G--C---------------A-------A----------A---------A-------------------------------------------- 854
H1F1.BE.93.VI850 ...-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------C---T-TC-------------------------------G--GA----------------T-----------A-----------------------------G-----T--CAC--- 680
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --A--------------T--------------TGCA--A--------------C---------A-------------G--------------------------A-----C-----T--------A-------------------------------------------- 740
H1H.CF.90.056 A-------T--------T--------A-----TGCT--A-----G--------C-----------------G--C-----------------------------A--------T-----------A-------------------------------------------- 684
H1J.SE.93.SE9280_7887 --------T--------T--------------TC-G--A------CC------C------C----------------------------------GA-------A--A--------------------------------------------------------G----- 660
H1K.CM.96.96CM_MP535 GG------T-----------------A-----TC-G-----------------C------C----------------------------G--G---A----G-----------------------A------------A----------------------T-------- 536
H1O.BE.87.ANT70 ----CGG-T-----------------ATCA--TGCG-----A--------------------C--C--C--G--------------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----A-TTT-CT-T-- 1382
H1O.CM.91.MVP5180 ---ACA--T-----------------AACA--TGCA-----A--------------A-----C--C--C--G--------------------G-C---------------C--T-A---T---A-T--T--T------ATG--------------G--TGT---CT-T-- 1357
H1O.CM.94.BCF06 ---ACA--T------------G----AGCA--TGCG-----A--------------A---C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-T--T--T------ATG-----------------TGTT--CT-T-- 1381
H1O.CM.96.96CMA102 ---ACGG-Y---------------A-A--A--TGCA-----A------------------C-C--C--C-----------------------G-C---------A--A--C--T-A---G---A-T--T--T-----CATG-----G-----G-----TGTT--TT-T-- 812
H1O.CM.98.98CMA104 ---ACGG-T------------G----A--A--TGCG-----A------------------C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-T--T--T-----CATG-----------R-----T---T-CT-T-- 814
H1O.CM.99.99CMU4122 ---ACGG-T---------------A-A-CA--TGCA--A--A--------G------C----C--C--C--G-----G--------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----T-TT--CT-T-- 813
H1O.CM.x.pCMO2_3 ---CCGG-T------------G--A-AGCA--TGCA--A--A--------G------C-T--C--C--C--------G--------------G-C------------A--C----A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----T-TT--CT-T-- 1386
H1O.FR.92.VAU ---ACAG-T------------G-----GCA--TGCA-----A--------------A---C-C--C--C------C----------------G-C-------A-A--A--C--T-A---T--GA-C--T--T------ATG-----G-----G-----T--T--CT-T-- 891
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---ACGG-T-----C-----------AACA--TGCA-----A---------------T--C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-------TT--CT-T-- 1384
H1O.US.99.99USTWLA ---ACA--T------------------ACA--TGCG---R-A---GCT---------C--C-C--C--C-----------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-T--C--T------ATG---C-------------T-TTT-CT-T-- 802
H1O.US.x.I_2478B ----CAG-T--G---------G----ATCA--TGCG-----A------A--------C----C--C-----G--------------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-T--T--T-----CATG-----G-----G-----T-TT--CT-T-- 1384
H1N.CM.02.DJO0131 A-TA----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A------A--------C-GC-GA----C--------------T-----------GA----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CGC--- 822
H1N.CM.95.YBF30 A-TA----TAGG-----T---C----C----CTGCT--A--A---------------C-GC-GA----C-----C--------T-----G-----GA----G--------C--T--T--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CTC--- 901
H1N.CM.97.YBF106 AGTA----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A---------------C-GC-GA-------------------T------------A----G--A-----C--T-AT------A-A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CTC--- 902
H1P.CM.06.U14788 GGAACA--T-----C--T-----C--------TGC-------------ACC---AT-C-GC-G--C--C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------A--A--C----A---T---A-T--C--T------ATG--C--G--------G--T-TA--TG-T-- 802
H1P.FR.06.RBF168 GGAACA--T-----C--T-----T--------TGC-------------ACC----T-C-GC-G--T--C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------------C----A---T---A-T--C--T------ATG--C--G--------GT-T-TA--CG-T-- 795
CPZ.CD.06.BF1167 ---ACAG-GAG---C--------T--TTTTG-TGCTGC-CAA--GCCAAGG------C-A--T-----C------C-T-----T---------AC------G-----AAA---T-AG--------A--C--A-----C-----C---G----G-------T------T-- 1409
CPZ.CD.90.ANT GGC-AAG-GAG---------C--CA-AGT-G-TGCAGGA--AAT-GCAAGG------C-AC-GA----A-----C--------C--------GTGT-----------AAA-----AT--------C--C--T--------T--T-----------G--A--T--T--T-- 749
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 A-T-----TAG---C-T---AG----A-----TGCA--A------T--A-G------C----G--------------------T-----T--G-----G-----A---AA---T-AT--------------A------ATG--CC-G-----G-----G--T--C--G-- 896
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 AGTA----TAGG--C--T---C-G--A--A--TGCT--A------------------C-GC-G-----C-----C--------T-----------G--------A-----C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--C----- 885
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 GGC-AG---AG---C-T---G-----AACA--TGCT-----A--------C------T-GC-C-----C-----------------------------------A-----A--T-----------C------------ATG--TC-------------------T--G-- 882
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 TCA-CT---GCG--C-T----G----A-GA---GCT-----A--GT--ACG---A-TC-A--------C-----CC-------C----------C---------A--A-------AT-----G--C-----A-----CATG--------------G--A--G--T----- 876
CPZ.CM.98.CAM3 GCT-----TAG---C-----AG----A-----TGCA--A--A--GC-A--G------C----G-----C--G--C--------T-----T------A-------A---AA---T-A------G--------A-----CATG--CC-G-----------A--T-------- 727
CPZ.CM.98.CAM5 AGCA-A--TAG---C-----A-----A-----TGCA--A--A------A-------------G--------G--CC-------T-----C--G---A-------A---AAC--T-A---------A-----A------ATG--CC-G--G--G-----T--T--C--G-- 1030
CPZ.GA.88.GAB1 GGCA-T--TGG---------CC-C--A--A--TGCT--A-----G-----G-----------C-----C-----C--G-----------------G-----G--A-----A--T-----T--G--A-----A-----------TC-------G------TTA--T--G-- 1398
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 G--A-A---AG---------AG-G--------TGCA-----A--G---A-------------G-----C----------G---C-----T----C---------A--A--C--T-----------C--T--A-----CATG--T-----------G--A--A--C----- 715
CPZ.TZ.00.TAN1 AGT-GG--TAG-CTA-----AG-GA-AACTG-TGCA-----AGTTGCAAGG------C-T--T------------C-------C-------GG---A-------A--A-GG--T-AT--------A-----A-----C--------G--T--G-----A-----TT-T-- 969
CPZ.TZ.01.TAN2 AGC-GA--TAG-TTA-----A---A-AACTG-TGCG-----AGTCGCAAGG------C-TC-T------------C-C-----C---------AC---G--G--C--A-GG----AA--------A-----A------------C----T--------A--T--TT-T-- 965
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G---GAG-AAGGTTA--T--A--T---ACTG--C-T-----AAC-GCAAG-------C-T--T--------------------T---------AC---G-----A----GA--T--T--------C--T--A-----C--T--T-----T-----G--A-----TT-T-- 969
CPZ.TZ.09.UG38 AGT-G-...AG-CTG--T--AG-TA-CACAG----G-----AGC-GCAAGG------C-T--------C--------------T-------GGAC---G-----C--A-GG----AT--------------A--C--------T-----T--G--G--T-----TT-T-- 955
CPZ.US.85.US_Marilyn ATT-GT---AGC--------AG--A-A------GCT-----A--G--------------A--G--T--C--------------C----------CG--------A-----C--T-A---G-----C--C--G-----CATG--C-----------G--G--T--C----- 1385

Gag p17 Matrix end Gag p24 Capsid start
MAC.US.x.239 GGCAGAG-AGG---------AG--CAA--A-TAGGT...--TA-CTAT--C--C-T-C-AT--AGC--G-----A--------C---------T-GA----G--A---AAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG---C-G--------TTG------CT-T-- 1606
Gag _G__R__G__G__N__Y__P__V__Q__Q__I__G__.__G__N__Y__V__H__L__P__L__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__L__I__E__E__K__K__F__G__A__E__V__V__P__G__F__Q__A__L__S__E__G__C__T__P__Y__D
H2A.DE.x.BEN GG-AAA--AGG---C-----CG-GCAA--AGCGGGT...--CA-CTAT--C---GT-C-AC-GAGC--CC-----C-----------------T----G--G--A---AAG---G-GG-------AG-G--AGGA---CAG---C-C--------CTG---G--CT-T-- 1656
H2A.PT.x.ALI G-ACAGG-GGG---C-T---CG--CAA--AGTAGC-...--CA-CTACACC---GT-C-GC-GAGC--CC----C---G----T---------T----------A---AAG---G-GG-------AG-G--AGGA---CAG---C-C--------CTG---G--CT-T-- 1649
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST GG-AA-G-AGG---C-T---CG--CAA--AGTGGC-...--CA-CTATACC---GT-C-AC--AGT--CC----CC-------T---------C-------G--A---AAG---G-GG-------AG-G--AGGA---CAG---C-C--------CTG---G--CT-T-- 1101
H2B.CI.x.EHO -GCC-A......GC---T--AG-GCA---A-TAGCT...--CA-TTATTCC--C-T-C-GC--AGC--CC----C--------C---------T--------------AAG---G-GG-------AG----AGGA---CAG---C----------GTG------TT-T-- 1618
H2B.GH.86.D205_ALT GGC-GA......-----T--AG-GCA---ACTGGCT...--CA-CTAC--C--C-T-C-GC--AGC--CC----C--------T--------GT----------A---AAG---G-GG-------AG----AGGA---CAG---C-----------TG------TT-T-- 1617
H2G.CI.92.Abt96 GGCAGAG-AGG---C-----AG-GCA---AGTAGG-...--CA-CTAT--T----T-C-AT--AGT---C-----------------------T-G--------A---AAG---G-GG--------G-G--AGGA---CAG--GC-G--------CTG-CTA---T-T-- 1019
H2U.FR.96.12034 GGC-G---AGG---------GG-GCA-----TAGGT...--CA-TTAT-CC--C-TAC-TC--AGT--------AC-C-----C---------C-G-----G-----AAAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG---C-C-----G--CTG---G--CT-T-- 1135
COL.CM.x.CGU1 GCA-AG-AATTGG-CATG--A-----AACAGGGCCT...CAAGGGCCA--G-----AC--C-GAGC--C--G--G---GGA--C-----T--GTGT-----G...GGA-GAA-TGCT--TTCCT--GCT--------C-T---T-AT--TACG--G--A-TAG-TT-T-- 1145
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GTA--A--GGGC--C-----A--CC-CAGAC-AGGG...--A--GTAT--G---AT-C-TC--AGT--A--G-TAG----AA-T---A----T-C------G-----AAAG---TC------GA-AG-C--TC-T--CCA--TTC--G----G--CTGT------T-T-- 1267
DEB.CM.99.CM40 ACACCATCAGTT--C--------CT-AAGAC-GGGG...CAA--GT-T--G---AT-C-AT--AGC--C--G-TAG----AA-C---A----T-CT-----G--A---AAA--TTCT-----GA-AG-T--TC-T---CA--TC--GG----G--CTGT-----CT-T-- 1107
DEB.CM.99.CM5 A-CCAACCAGCT----TT--A--CC--AGAC-AGGA...CA----TAT------AT-C-TT--AGT-----G-T-G-G--AA-C---A----T-C---G--G--A---AAA--TTC------GA-AG-G---C-A---CA--T---GG-------GTGT--T--CT-T-- 1098
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -CAAATTCT--------T--A--T--CAG--CAGCT-----A---TATCAG-----A---T--AGTA-C--GGTG-----AA-----A-T----AG-----G--C-GAAAA--TTCG-----GA-AG-G--AC-A-----G-TCC-CG-C-----GCTG-TA--TT-T-- 1104
DRL.x.x.FAO GGCAGGTCAAG---C-----C--TCA-GTTGTT-AT...CAA--GGCA-----C-----T--T-----A-----C--------C-----G--G---A-T--G--A---AAG-----TG--------G-G--T-----C-TG--CC-G--------CTG--T-AGCT-T-- 847
GOR.CM.04.SIVgorCP684con G-AACA--T--G--C--T--AG-G--AACA--TGCG--A-----G-----C------C-GC-G--T--A--G---C-------C----------CG--------A-----C----A-------A-A--T--T-----CATG--------------GT-T-T---TT-T-- 790
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con G--ACA--T--G--C--T--AG-G--AGCA--TGCT--A-----G-----C------C-GC-G--T--A--G---C-------C-----G----C---------A-----C----AT------A-C--C--T-----CATG--------------GT-T-T---TT-T-- 870
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GGC-AATCAAG---------AG----AA-TC-G-AT...AATGCCTG------C---C-TT-G--T--GC-C--G--------G-----C---TGC--G--G--A--AAGG-GGG-AG-------AG-C--------CCA----C-C-----G---TGTCT-T-CT-T-- 1450
GSN.CM.99.CN166 GTA--T--T-----C------G-GA-TAG---TGC---A--A--GTATCA----------C-CAATAG-----T-C-T--GA-T-------GCA----G--G-----AAAG--TGCT-----GACAG-TG--T-----CAG--T-----------CTGT-TA--CT-T-- 1014
GSN.CM.99.CN71 GTA--T--T--G--C-----C-----TAGA--TGCT-----A--GT-TCA---C------C-CAACAGC---GTCC-T--GA-T-------GCA----G-----A---AAG--TGCT-----GACAG-CG-TC-----CAG--TC--A-------CTGT-TA--TT-T-- 1020
LST.CD.88.SIVlhoest447 -CTAAA--TGGC-----T--AC-C--CAGAG-A-AT...CA-AG-TG------CACAC-AT-G-----------AA--C-AA-T---------A----------T-GA-GA-GG-AG------ACAG-GG-A--------T--CC-CA-----AA---TTTG---G-T-- 509
LST.CD.88.SIVlhoest485 ---AAA--TGGC-----T--AC-CA-CAGAG-A-AT...CA-AG-TG------CAC-C-AT-G-----------AA--C-AA-T---------A----------T-GA-GA-GG-AA------ACAG-GG-A--------T--CC-CA-----AA---TTTG---G-T-- 509
LST.CD.88.SIVlhoest524 -CA-AA--TA------TT---T-GA-TAGAG-A-AT...CAAAG-TG---C---ACCC-TC-------C-----AA-TC-AA-------G---A----------T-G--GA-GG-AG------ACAG-GG-T-----------TC-GA-----AA----TTG---G---- 503
LST.KE.x.lho7 ---ACAG-GGG------T--CC-GA-AAGAG-A-AT...CA-AG-TG-------ACAC-TT----G--C-----AA--C-AA-------G---A----G-----C-GA-G--GG-AA------ACAG--G-A-----------C---A-----AA---TTTG--TG-T-- 1593
MND-1.GA.x.MNDGB1 ......--TA-G----T----G--CAAAG-G-TGCAGCA--A--GTATCAGT--ACTC-A---AGT-----G-T-A--C-GA-----------AC---G-----A---AAG-GG-AA--G--G--C--C--TC-A--C--------GA----------A-T-AGT--T-- 964
MND-2.CM.98.CM16 GGCCG-TCAA----------A---CA-ATA-TA-AT...CA-ACCCCA--C-------GA--T-----GC-C--GC-G-----G---------TGCA-----------AAG--T---------A-AG-G--------CAT---C--G--T-----GTG-CT---CT-T-- 1293
MND-2.GA.x.M14 GGCCG-TCAA-------T-----TCA-ATA-TA-AT...CAAAC-CCA--G-----A-GA--T-----A--------------C-----C---TGTA-T--G--A---AAA-----T------A-AG----T-----CAT---CC-----------TG-CT----T-T-- 1217
MND-2.x.x.5440 GTTCG-TCAA----------C--TCA-GTA-TA-AT...CAAAC-CCA----------GA--T-----A-----C--G---------------TGTA----G-----AAAG------------A-AG-G--T------ATT--C--G---------TG--T---GT-T-- 850
MNE.US.x.MNE027 GGCAAA--AGG---------AG--CAA--A-TAGGT...--TA-CTATACC--C-TAC-AT--AGC--G-----A--------C---------T-GA----G------AAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG---C-G--------CTG--T---CT-T-- 1086
MON.CM.99.L1_99CML1 GTACC---TGG---C------G-C---AGA-CACAGGG---AGGCT-CCA---------AG-GGAG---C-GCTCC-C--GA--------C-G--CA-T--G------AAA--TGC----------G-GG--C-C--CCAG--TC----------CATG-TT--CT-T-- 1001
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 --AACT--TGCT--------C--CA-AAG----CCA-----A---T-TCA---C---T--C-TAATG------TC-----GA-------GTC-A----G-----A---AAA--TGCAG-------AG-GG-A------CA----C--G--------A-A-TA--CT-T-- 987
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 GCT...--TGCC--C-----AG-CA-AAG----GCA--A-----GT-CCA----------C-CAATG------TA-----AA-------GTC-A----G--G--A---AAA--TGCTG-------TG-GG-A------CAG-----GG----G--G--A-TA---T-T-- 985
MUS-2.CM.01.CM1246 ACCAGTG----G--------AG-CA-AAGA-CAGCA-----A--GTATCAG------T-TC-TAGC-----GCTA-----AA-C------TC-AC------G-----AAAA--TGC---------AG-GG--C----CCAG--CC-----------TG--T---CT-T-- 1068
MUS-2.CM.01.CM2500 GCAAG---------C-----AG-GA-TAG--CAGCT--A---ACCTATCA-------T--C-CAGC--C----T------GA-C-----GTCCAC-A-T---------AAA--TGC---------AG-GG-TT----CCA---C------------TGT-TT--TT-T-- 1030
OLC.CI.97.97CI12 G-A-AGCAGTT-GCCATG--A---A-CAGA--TGCT-----AATCT-T-AG---GT-C-GC-GG-TA-------CC-GC-AAGT----------C-T-G-----C-G--G---T-AAT-----A-AG-G--TC-A-----T--G--TG-T--G---TTGCTG---G---- 1205
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GGTCAA--AGG---------C-----AACA-TT-AT...CA---GCCA-A---C---C-T--T--T--C--G--G--G-----C-----G--G--G--T--G--A---AAG--TG-AG-------AG-G-----------G---C-T-----G--CTG--TA--TT-T-- 554
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 GGCCAA-AAGG---------A---A-AACAGTA-AT...CA---GCCA-AG--C---C----T-----AC-G--AC-T-----T-----G-----G-----------AAAG--TG-GG-T------G-G-----------G---C-T---------TG--TA--TT-T-- 554
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GGACAA--AGG------T------A-TACT-TA-AT...CA---GCCT-AG---A-TC-T--------A--G---C-------C-----C--G--G-----G-----AAAA---TCAG-------AGCG--------C--G---C----------CTG--TA--CT-T-- 765
RCM.NG.x.NG411 GGACAA--AGG---------A-----AACA-TT-AT...CA---GCCT-A-------C-A-----T--------A--------T-----------------G--A---AAA--TG-AG-------AG-G--T--------G---C-G--------CTG--TA--CT-T-- 765
SAB.SN.x.SAB1 GGT-G-TCG-G---------C--T--CAGTGTT-AT...AAT---TG---C--C---C-AT-G--C--A--G--AC-T-----T-----------GA-T--G--A---AAG-----TG----G--AG-----------AGC--CC--G----------T-T---TT-T-- 1603
SMM.CI.79.SIVsmCI2 GGCAAAG-AGG---------AG--CA---AGTGGGA...--TA-TTACACC--CTTAC-AT--AGT---C----C--------C---------T--A----G--A---AAG---G-GG-------AG-G--AGGA---CA----C----------CTG---T--CT-T-- 702
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 G-CAGG--AGG---------AG--CA---A-TGGG-...--CA-TTAT--C--CTT-C-GC--AGC--C--G--AC---------A------GC----G-----A---AAG--TG-GG-------AG-G--AGGA---CAG---C----------CTG---T--GT-T-- 691
SMM.SL.92.SIVsmSL92A GGCAAG--AGG---------AG-TCAA--AGTAGGA...--CA-TTAT--T--C-TAC-TT--AGC--CC-C--G--G-----T-----T--GC----G-----A---AAG--TG-AG-------AG-C--AGGT---CAG--G--G---------TG------CT-T-- 699
STM.US.89.STM_37_16 GGCAGAG-AGG---------AG--CA---AGTAGG-...--CA-TTAT--C--C-TAC-AT--AGC--A-----C--G--------------GT----G--G--A---AAA--TG-TG--------G-G--AGGA---CAG---C----------CTGT-----CT-T-- 1262
SUN.GA.98.L14 ......TCT-------TT--AG-GCA-AGAG-GGGA...CAAA-TTACA-T------C-TC-C--G--------AG-GC-AA-------G--GA----G----------GA-GG-AA------ACAG-GG-A------G----T---ATGAC------A-TT---G---- 1571
SYK.KE.x.KE51 GGC-G-TCAGG----------C--A-TAGA---CCA--AAAT---TG-A-T---GTA-GGG-CAACA-C--G--------AA-C------G-G-C---GA-CAGC--AAAA--TGATG-CTC-C--G-C--AC-A--CCA-ATT---A-------TTTT-TA--TT-T-- 1045
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -CACCT--AGG---C--T--AC-GC-CAGA--TCCT--AAAT--GTG-A-T---ACA-GAG-CC--GT---G---C----AA-------GG-G-CT--GA-CTCC--AAAA--TGATG--TCCA-AG-G--AT-A---CAG--TC--A--------TTT-TT--TT-T-- 1417
TAL.CM.00.266 GGCCAA-CAGG---------C---A-AAGA--TGCA---CA---GTATCA---------AC-G--------GCTGC----GA-----A-TGCCACTA----G-----AAAA--TGC---T---ACAG-GG-GC-C--C--G---C--G-G-----GTG--T---CT-T-- 1225
TAL.CM.01.8023 GGCCAT--TGGG--------C--TA-AAGA--TGCA--ACAA--GTATCAG---------T-G-----C---CTGC-G--AA-----A--GCCACTA-------A---AAA--TGC------GACAG-GG-GC-T--C--T---C--G--------TG--TT--TT-T-- 723
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 AGA...CATGGT---------G----A--AC-G-AT...AAT---TG-------ACTC-TT-G-----AC-T--CC-------------T---AC---T--G--A--AAGG---G-GG-----A-AG----------CCA---CC-C--------GTG-TTAAGTT-T-- 1473
VER.DE.x.AGM3 GGT-G---T-------T---AGC-CAA--AC-GGGA...AATGC-TG-A-----GT-C--T-G-----AC-C--C--------G----------C------G-----AAAA---G-AG-----A-AG-G--------CCAG--T-----------GTG---A--CT-T-- 1014
VER.KE.x.9063 GGC...--T-------T---AGCGCAA--AC-AGGA...AATGCCTG-------GTTC-AC----C---C-C--A--------G----------C------G--A---AAA--TG-AG----GA-AG-G--A-----CCA----C-C--------GTGT-----CT-T-- 1513
VER.KE.x.AGM155 GGC...----------TT--CGC-CAA---C-AGGG...AATGC-TG---G---GTAC-AC-T------C-C--CC------------------C------------AAAA--TG-GG-----A-AG----------CCA---CC-C--------CTG-------T-T-- 1502
VER.KE.x.TYO1_patent GGC...--T--G----TT--AGCGCAA--AC-AGGA...AATGCCTG-------GTAC--T-G-----GC-C--C--------G----------C------G-----AAAA--TG-AG-----A-AG-----------CA---CC----------CTG---A--CT-T-- 1510
WRC.CI.97.97CI14 ......TCT--G---ATG--AG-GC--AGA-CAGCA...CAAGGGCCTCA-TGGG-CC--T-G-----------AA--C-AA-------G---CATA-T--G--T-G--GG--TG-AG-----AGTG-T--AT-C---G----TC-TA----CA-G--ATTAT-T--T-- 1541
WRC.CI.98.98CI04 ......TCT-----CATG--AG--T--AG--CAGCT...CAAGG-CCTCA-TGGG-TC-TC-G--T--A-----CA--C-GA-T-----G---CACA----G--T-GA-GC--TG-AG-----TGTG-T--AT-C-----T--T--GA----TA----TTTGG-T--T-- 1559
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ......TCAGTG---ATG--AG-CC-TAGAGGACCA...CAAGG-CCACA-TGGG--C-TC----C--G--G--CA-TC-AA-----------CATA-------T-G--GA--TG-AG-----TGTG-T--AT-C-----T--T--GA----TA----ATTGA----T-- 503
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H1B.FR.83.HXB2 TTTAAACACCATGCTAAACACAGTGGGGGGACATCAAGCAGCCATGCAAATGTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAGAGTGCATCCAGTGCAT...GCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACATAGCAGGAA 1504
Gag __L__N__T__M__L__N__T__V__G__G__H__Q__A__A__M__Q__M__L__K__E__T__I__N__E__E__A__A__E__W__D__R__V__H__P__V__H__.__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__I__A__G__
H1A1.UG.85.U455_U455A ------T-TG-----G--TGT------------C--G-----T-----------------T-----------------------G-----C--GT-A------------...------------C--------------------------------------------- 959
H1C.ET.86.ETH2220 ------------------T-----------------------------------------C--------------G--------------C--GT-A------------...---------G-------------A--------C------------------------- 878
H1D.CD.84.84ZR085 ------------------------------------------------------------------------------------------C--GC-A-----------G...---------G-------------------------------------T--T------- 1021
H1F1.BE.93.VI850 ------------------T-----------------------------------------C-----------------------------C---T-A------------...---------GCCC----------------G-----T-----G-----T-----T---- 847
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ------TCT----T----------------G-----------T---------C----G--T--T--------------------G-----C--GA--------CAA--G...---------T--C-------------A--------------------T---------- 907
H1H.CF.90.056 C-----TG-T--------T-----------------------------G-----------T--A--------------------------C--G--A------------...------------C----------A--------------------C--T---------- 851
H1J.SE.93.SE9280_7887 ------T---------------A-A--------C--------T-----------------T--T--------------------------C--G--A--------A---...------------------------G----------------------T---------- 827
H1K.CM.96.96CM_MP535 -C----------------------------------------------------------T--T--------T-----------------C--GT-A--C---------...-----------CC----------A-----------G-----G---------------- 703
H1O.BE.87.ANT70 -A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G--C----G--AGTA--------------A-T---G---------ACT--C---CCA-CG...-T------GT-GC-------G-----A--G-------CA-----------T--T--G- 1549
H1O.CM.91.MVP5180 -A-C--T--------G--TG-CA-A--------C----GG--TT-A---G----G--G--AGTA--------------A---------------ACT------CCAGCA...ATG-----GT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T---- 1524
H1O.CM.94.BCF06 -A-C--T-----------TG-CA-A--A-----C----GG--TT-A---G----G--G--AGTA--------------A---------------ACT------CCAGCA...ATG-----GT-AC-------G---C-A-----T----CA-----------T--T---- 1548
H1O.CM.96.96CMA102 -A-C--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G-AC----G--AGTA--------------A---------------ACT------A-A-CG...-T---A--AT-GC-------T-----A--G-------CA-----------T--T--G- 979
H1O.CM.98.98CMA104 -A-Y--T--T---T----TG-CA-A--A----------GG---T-A---G-AC----G--AGTA--------A-----A---------------ACT--C---A-AGCG...-T------AT-GC----G--A-----A--G-------CA-----------T--T--G- 981
H1O.CM.99.99CMU4122 -A-T--T------T----TG-CA-A--A--C-------GG---T-A---G--C-------AGTA--------------AT--------------ACT--C---CCAGCG...ATG-----AT-AC-------G--------G-------CA-----------T--T--G- 980
H1O.CM.x.pCMO2_3 -A-T--T-----------TG-CA-A--A----------GG---T-A---G--C-------AGTA--------------A-----T---------ACT--C---CCAGCG...-T------GT-AC-------G-----A--G--C----CA-----------T--T--G- 1553
H1O.FR.92.VAU -G-C--T--T--------TG-CA-A--------C----GG--TT-A---G-A--GG-G--AGTA--------T--G--A-----C-------A-ACT------CCAGTA...-T---A--AT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T---- 1058
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -ACT--T-----------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G--C-------AGTA--------------A---------------ACT--C---CCAGCG...--------AT-GC-TGT---G-----A--G-------CA-----------T--T---- 1551
H1O.US.99.99USTWLA -A-C--TGTT--------TG-CA-A--A-----C----GG--TT-A---G-A--------AGTA--------------A-----T---------ACT--C---CCA-CG...AT---A--GT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T---- 969
H1O.US.x.I_2478B -A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G--C----G--AGTA-----------G--AT-G--G---------ACT--C---CCA-CG...AT------GT-AC-------G-----A--G--C----CA-----------T--T--G- 1551
H1N.CM.02.DJO0131 -C----T--T---T----T-----A--A--------G-----T-----G---C----G--AGT---------------A-----------C--GAC-------R-C-C-...-YG--A--AT-AC-C-----A--AC----------T--A--------T--------G- 989
H1N.CM.95.YBF30 -C----T--T---T----T-----A-----------G-----A-----G---C-G--G--AGT---------------A-----C--------GACA--------C-C-...-TG--A--AC-AC-C-----G--AC-------C--T--A--------T---------- 1068
H1N.CM.97.YBF106 -C----T-GT---T----T-----A--A--------G-----T-----G---C----G--AGT---------------G--G--G-----C--GAC--------CC-C-...-TG--A--AC-AC-C-----G--A--------C--T--A--------T--------G- 1069
H1P.CM.06.U14788 CA-C--T--------T--TG----A--C--------G-G---GT----GG----G------GTA--T-----A--G------------------ACA-----C--T-CA...-T---A--AT-AC-------G---C-T----------CA---G-G--T--T------- 969
H1P.FR.06.RBF168 CA-T--T--T-----C--TG----A--C--------G-G---AT----GG----G------GTG--T-----A--G------------------ACA-----T-CT-C-...-T---A--AT-AC-------G---C-T----------CA---G-G--T--T------- 962
CPZ.CD.06.BF1167 -C-T--T--A--------TG--A-T----AC-------GG--A------G--C-G--G--AGTT--------A-----A--T--T-----C--GT-A--C---ACT---...--------GC-A-TC-----GACTC-A-----G--C-CA--G--------T------- 1576
CPZ.CD.90.ANT ---------------T--TG----T----AC-------G---------GG--C-------AGTA--------------A--T--G--------GT-A--C--CACT---...-----A--AG-ACAGG----A--AT-A--G-------CA--------T--------G- 916
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -G-C--T--T-----T--TG-TA-A--A--G--C--G-G---T-----GG-------G--AGT---------------ACTG--------C--GACC-----T------...-----T--A--A--------A--AC-------GG--C-A--------------T---- 1063
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 C------------T----T-----A-----------G-----A-----G---C-G--G--AGTT--------------A-----G-----C--G-GA--------A---...ATG-----A--AC-------A--AG-A--G--G-----A--------T---------- 1052
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ------------------T---A-A-----------G-----A--------C--------AGTG--------------------G-----C--GACA--C--TA-A---...--------A---C-T--------A-----G--------A-----------------G- 1049
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 CC-C--T--T--------T---A-A--A--------G--------------TC-------AGTA--------T--G-----T--G-----C--GACA--C--TACC---...-----------A--T-----A--A-----G--------A--C--------------C- 1043
CPZ.CM.98.CAM3 -G-T--T--T-----T--TG-TA-A--A--G--C--G-G---T-----GG-C--G--G--AGT---------------A---------------ACA--C--T------...-----T--AG-A--C-----A---C-A-----GG--C-A--------------T--G- 894
CPZ.CM.98.CAM5 -G-C--T--T-----T--TG-C--A--A--G--C--G-G---T-----GG-T-----G--AGT---------A-----A-----G--------GC-A--C--T------...--------A--A--C-----A--AC-------GG----A--G-----------T---- 1197
CPZ.GA.88.GAB1 -G-T---------T----TG----A-------------G----------G--C----G--AGT---T-----------C--C--G------C-CT-A-----CACT---...--T--T--G--A--C-----A---C-A--G--G--------T-----T--------G- 1565
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -G-G-----A-----G--TG-TA-A--A-----C----G---T-----GG-AC--------GTA--------A-----A--G--G---------T-A--C---T-A---...-----A--AG-G--------T--A--------G-----A--C--------T-----T- 882
CPZ.TZ.00.TAN1 -C----T-GT-----C--TG-T--T----A------------A-----------G--G--AGT---------------A-----G-----C----CA-----C-CT---...-----A--CCAGCA-G----GAT-C-A-----G--C-CA--GGCA--T--T-----G- 1136
CPZ.TZ.01.TAN2 ------T-GT-----C--TG-TA-T----A------G-----A-----G--A--G--G--AGT---------A-----A-----G----------CA-----Y-CT---...-----A--G--GCA-G-G--GAT-C-------G--TTCA--GGCA-----T-----G- 1132
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ------TT-------T--TG-TA-T--A-A------G--T--G--------------G--AGTA-----------G--A-----G-----C---C-A-----C-CT---...--------CCAGCAGG----GAT-C-A--G--G----CA---GCA-----T-----G- 1136
CPZ.TZ.09.UG38 ------T--T-----T--TG-TA-T----AT-----------A---------C----G--AGTA-----------G--A-----C---------ACA--C----CT---...-----A--CCAACA-G-G--GAT-C--C----G----CA---GC---T--T------- 1122
CPZ.US.85.US_Marilyn -G-C-----T-----C--TG-TA-A-----------G-G---A------G-T-----G--AG----------------A-----T--A------ACA-----TC-----...-----C-----A--------G--------------C--------------T------- 1552
MAC.US.x.239 CA-T--TCAG---T----TTGT-----A-AC--------G--T-----G--TA-C-G---T-TT--A--C-----G--------T-----CTTGCA---C---CAA-CA......-CT--A...CA--A---A--AC-T--G--G--GTCA---TCA--T--T------- 1767
Gag __I__N__Q__M__L__N__C__V__G__D__H__Q__A__A__M__Q__I__I__R__D__I__I__N__E__E__A__A__D__W__D__L__Q__H__P__Q__P__.__.__A__P__.__Q__Q__G__Q__L__R__E__P__S__G__S__D__I__A__G__
H2A.DE.x.BEN -A-T--TCAA-----T--TTGT-----C-AT--C--------T--------AA-C-G-----TT--T-----A-----A-----C------TCGCA---C---A-A-CA......--C--CT-AC--G----A---C-C-----C-----A--GTC-------------- 1820
H2A.PT.x.ALI -A-T--TCAA-----T--TTGT-----C-AC--------------------AA-C-GG----TT--------A-----A-----C------GTT-CA-----CA-A-CA......--C--CT-AC--G----G---C-T-----------A--GTC-------------- 1813
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -A-T--TCAA-----T--TTGT-----C-AC-----------T--------AA-C-GG--A-TT--T-----A-----A-----T-----CGC-CAA--C---A-A-CA......--C--CT-AC--G-G--G---C-C--G--G---------TC------------G- 1265
H2B.CI.x.EHO -A-T--TCAG---T----TTGT--A--A-A------G--------------TA-T-GG----TA--T-----------A-----C-----CCA-CA-------TC--CA......--C--A--GC--G----G--AC-C--G--------A--GTCA--------G---- 1782
H2B.GH.86.D205_ALT -A----TCAG--------TTGT--A--A-A------G--------------TA-T-G---A-TA--------------A-----C-----CCAGCAA--C--GTCA-CA......--C--A--GC-GG----A--AC-T--G--C-----A--GTCA--T---------- 1781
H2G.CI.92.Abt96 -A-C--TCAA--------TTGT--A--A-A---------------------TA-T-G---A-TA--T--------G--A-----K------CTTCAA------CAA--A......-----GCCGC--G----A--AM-C--G-----G-CA---TCA--T--------G- 1183
H2U.FR.96.12034 -A-T--TCAA---T----TTGC-----A-A---------T--T--------TA-C-GG--A-TA--T-----T-----A-----T-----C-C-CA---C---AAC--A......--C--ACCAC--G----G--AC-T-----G-----A--TTC---T--T------- 1299
COL.CM.x.CGU1 -A-G---TTG-----C--T-TTT---ATACT-------G-TT-CCT--GG-C--G--G--TGAG--T---A-AA-G--A-A---G-AT--CCT-C-A-----G--C--G......CA---ACAACAG-A---AGCAT-A--GC-G--T-CA-C-TCA--T--CA----C- 1309
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 CA-C--TGGGT-A--C--TG-CA-A--A-ATTTA----GG--A-----G--AA----G--TGTA--------------G--C--G------TT-CAA--C---CAA--G......CA---A...C-C-A---A---T----------CTCA---GCA--T--T-----G- 1428
DEB.CM.99.CM40 CA-T--TGGTC-A--T--TG--A-T--A-AT-T---G-GG--T-----G--CA-T-----TGTA--T-----------A-----G------TT-CAA--C---CAA--A......CA---G...C---AG--G---C-T--G------TCA---GCA------------- 1268
DEB.CM.99.CM5 -A-T--TGGGC-------TG-CA-A--A-AT-TA----GG--A--------TA-------TGTG--T-----------A-----G-----CTT-CAA--C---CA---A......CA---A...C---A---T---C-T-----G---TCA---GC-------------- 1259
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -A----TCAAC-C-----TG--A-T--A-A---C----G----------G----------TGT---T-----A------CAT--T------TTG-CT-----G-CTA--TTACA-CA---GC--C------CAGCACAA--G--C-----A--TTCA--T--------G- 1274
DRL.x.x.FAO CA-C---CAG---T----TG-TA-T----AT--C----GT---C-C-----AG-------C-T---------------A--T--T--------GAGA-----TCAAGTA......--A---C-CC---A---GGT-C-T---A-C--CTCA--GTCA-----T------- 1011
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -A-T--T--T-----G--TG-CA-T--A--------G-GG--AT-A--GG-C-----G--AGT---------------A-----------C--GCA---C----CAGTG...-T---A---C-GC--GTG--A--AC----G------TCA--GG-A--T--T------- 957
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -A-T--T--T-----G--TG-CA-T--T--------G-G---AT-A--GG-A-----G--AGT---------------A-----------C--GC----C--G-CAGTA...-T---A---C-GC--GT---A---C----G--G--GTCA--GG-A--T--T-----G- 1037
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -G----TCAG-----C--TGT-A-A--A-AC-----G-GG--AT-A-----TC-T--G--AGT---T-----A-----A-----G-----C--GACA--CAG-CCA-CA...--T--C--GT-AC--G----G---C-A-----C--G-CA--GTCA--T---------- 1617
GSN.CM.99.CN166 -A-G---CAA-----C--TG-TA-A--A-ATT------GG--AG-A--G--TA-T-----TGT---------AC-G--A-----G-----CCTTT-A-----G--A-CA...----CA---CAAC-GGTG-CAGG-C-T-----C--T--C---GCA------------G 1181
GSN.CM.99.CN71 -A-G---CAA-----C---G-T--T--A-ACT------G---AG-A--G--TA-T-----TGT---------AC-G--A-----G------CTCT-A-----GCA--CC...--G-CA--CCAAC--GT--CAGG-C-T-----C--T--C---GCA------------G 1187
LST.CD.88.SIVlhoest447 C-----TGT----T----TG-CA-A--A-AC-------GG--A-----G--AA-T-----TCAT--TGTG--A----GG-----------C--GAAA-----GCAA--A...CA-CCTG-ACAAC--GG---AGG-C-T---ACC--T-AT-C--CA--TG-C------G 676
LST.CD.88.SIVlhoest485 C-----TGT----T----TG-CA-A--A-AC-------TG--A-----G--AA-T-----TCAT--TGTG--A----GG-----------C--GACA-----GCAA--A...CA-CCTG-ACAAC--GG---AGG-C-T---ACC--T-AT-C--CA--TG-T------G 676
LST.CD.88.SIVlhoest524 C-----TGT----T----TG-TA-A--A-AC-------GG--A-----G--AA-------TCAT--AGCG--A----GA--T------------CA------CCA---G...CA-CCAG-ACAAC--GG---AGG-T-A---ACT----AT-C--CA--TG-G-----G- 670
LST.KE.x.lho7 ------TGTT---T----TG--A-T--A-AT-----G-GC-----------AA-------TCA---AGTG-------G------G---------CA---C--GCAA--A...CAGCCAG--CAAC--GG---GGGTT-A---ACT--T-AT-C--CA--TG-G-----GG 1760
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---G--T-T------G--TG----A--A-AT-----G-G---A------G-C--------TGTA--T------C----A------------CT-ACA-----TCAA--A...CA-CCAG-ACAAC--GG---AGGAT-A--GACC--TTCA--CTC---T---------- 1131
MND-2.CM.98.CM16 -C-C--TGG------C--TG-TA-T--A-AC-----G-G---GC-T-----AG-G--G--TGT---------------------C---A-CTTGAGA--C---CAAGTG......--T-----GC-C-A---TGTCT-----A-C----C---C-----T--T--T---- 1457
MND-2.GA.x.M14 CC-C--TGGT---T----TG-TA-T----A------G-G---TC-C-----AG-G--G--TGT---------------------C------CTTAGA--C--CCAAGTA......--A---T-GC-T-A---GGT-C-----A-C----CA-----------T------- 1381
MND-2.x.x.5440 CC-C--TGG------C--TG-CA-T--A-AT-----G-G---TC-C-----AG-G--G--TGT---------------------C------CTTAGA--C--CCCTGTG......--A-----GC-C-A---AGT-C-A---A-C----CA----A------T------- 1014
MNE.US.x.MNE027 CA-T--TCAG---T----TTGT-----A-A------------T-----G--TA-C-G---A-TT--A--C-----G--------T-----CCTGCA---C---CAA--A.........G--CCACA--A---A---C-T--G--G--GTCA---TCA-----T------- 1247
MON.CM.99.L1_99CML1 CA-C--TCAGC-A------G-CA-A--T-AT-----G-GG--AC-C-----TA-T--G--TGT---------------G--CA-T-----CTT------C---CA--CG...C--CAA--GCAAC-CAAT-CAGG-C--G----C----C---GGCC--T---------G 1168
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 CA-G--TCAGT-------TG-CA-A----AT-----G-GG--T--A--G--CA-------TGT---A------C----A------------CTGC-A--C---CA--C-...CAGCA---GCAGC-CAAT-CAGGCC--C-GAGC---TCA---TCA-----------GG 1154
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 CA-C--TCAAC----G--TG-CA-A--A-A------G-G---T--A-----TA-------TGTA--T-----AC----A-----------CCTGT--A-C---CA--CC...CA-CA---GCAGC-CAAT-CAGGCC-C--GA-C----CA---TCA------------G 1152
MUS-2.CM.01.CM1246 -G----TCAG-----C---G-CA-A--A-AC--C--G-GG--A--A---C-AA-------TGTGG--------C-G--A-----CA-A--CGTTT-A-----CCAA-CA...A--CA---ACAAC--AAT-CAGG-C-A--GT-C---TCA--GGC---TG-G--G---G 1235
MUS-2.CM.01.CM2500 -G-G--TCAA-----T--TG-------A-AT--C----GT--AG----GC-AA-T--G--TGTGG--------C-G-----T--G------CTTT----C--CCAA-CA...---CA---CCAAC--AAT-CAGG-C-TC--T-T--CTCA---GCA--T--------GG 1197
OLC.CI.97.97CI12 GA-C--T---C--T-G--TGT---T----ACT------GG--T------G----G--G--AG----------------A-A---G-AT--C--GCA-------CA--CA...AT------AT-GC-GGTG--A--A--TCC-CCG-------CT-----T----T----- 1372
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -G----TCAA--------TG-CA-A--A-A--------G---AT-A-----AG-G-----AGTA--A-----T-----A-----C------CTTAG------CAAT-CA......-----AC-AC--G----A---C-A-----G--G-CA--T-----T--T------- 718
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -A----TCAA---T----TG--A-A--A-A--------G---TT-------AG-G-----AGT---------------A-----T------GCTAGA-----TAAT-TA......--A--AC-AC-TG----G---C-T-----G--T-CA-----C--T--T------- 718
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -A----TCAA--------TG-CA-A----A---C--G-GT--GC----G--AG----G--AGTG--------------A-----C------GCTAGA--------A-CA......--C--G--AC--G----G--AC-T----------CA-----------------G- 929
RCM.NG.x.NG411 -G----TCAG---T----TG-CA-A----A--------GT---T-A-----AG----G--AGTA--------T--G--A-----T-----CTTGAGA-----CAAT-CA......--A--AC-AC--G----T--AT-A--G-------CA-----C--T--T------- 929
SAB.SN.x.SAB1 -A-C--TCAA-----C--TG----A--A-A---C--G-GG--AC-A-----AG-G-----TGTT--------A-----G-----T-----CCTTAGA--C--GCC--CG...CA-CA---CCCA--T-AG--AGT-C-A--G--C---CAA--GTCA--------G--C- 1770
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -A-C--TCAA---T----TTGT-----A-A------------A-----G--AA-T--G--A-T---T-----------A-----T-----CTTGCA------TAATGTA......-----AT-GC-GG----A---T----------G--T--CTCA-----T------- 866
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 CA-C--TCAG---T-----TGT-----A-A------G--------------TA---G---A-TA--T-----A-----A-----T--A---TTGCA-------CAA-CA......A-C--A--AC--G----G--AC-T--G-----GC-A--TTCC--T-----T--C- 855
SMM.SL.92.SIVsmSL92A CA-T--TCAA-----T--TTGT--T----AG--C--------A--------AA-T-G---A-T---------A--G--A-----C-----CTTGCA------GCA--CA......--T--AC-CC--G----G--AC-C--G--G-----A---TC---T---------- 863
STM.US.89.STM_37_16 CA-C--TCAAC--T----TTGT-------AG--------------------TA---------T---A--------------T--T-----C-TGCA-------CAA-CA...C-G--T--GC-GC--G----G--AC-T-----------C--GTCA--T--------G- 1429
SUN.GA.98.L14 CA-C--TGTG-----G--TG-CA-A----AG-------G---T-----G---A-------TCAT--AGTG------AG------------C---A----C--TCA---G...CAGCCTG-ACAGC--GG---AGGCC-A--GACT--T-AT--T-CA-----------GG 1738
SYK.KE.x.KE51 CC-C--TGA------T--TG-CA-T--A-AT-------G---A------G--A-C-----TGTG--T----------GGT-T--------CCT-CAA--C---CAA-C-...CA-CA--AGCAGC-TGT--CAGG-C-A-----T--T--T-CCTCA------------- 1212
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -C-C--TGG------T--TG-T--A--A-AT-----G-G---------GG-AA-T-----C-T--------------GG--G-C-------CTT-AA-----CCAA-CG...CA-CAA---GC-C---A--CAGGAT----G--T--CTCC-CCTCA------------- 1584
TAL.CM.00.266 CA-C--TCAA-----T--TG----A--A-AG-----G-GG--A-----G--CA----G--C-T---T------C-G--AT----G------CAGA-------CCA-......AT---T--AC-AC--G----A---T-A--G------GCA--G--------------G- 1389
TAL.CM.01.8023 -A-C--TCAG-----T--TG----A--A-A------G-GG--------G--CA-T-----T-T---A------C-G-----C---------CAGA----C--CCA-......AT---T--AT-AC--G----A---C----G--G---GCA--C---------------- 887
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 CA-T--TCAG---T----TGTCA-A--A-AC-------GG--A-----G--TA-C--G--AGTA--------T-----A--CC-G-------T-ACA--C--CCCA-CA...-----A--GC-AC--G----G---C-A--G--C-----A--TTCA--------G---- 1640
VER.DE.x.AGM3 CA-C--TCAA-----T--TGTCC----A-AC-------GG--GC-A-----AG-------A-T---------------A--CC-G-------T--CT--C---CCA-CA...-----A--AT-AC--G----A--AC-C-----C--T--A--CTC-------------- 1181
VER.KE.x.9063 CA-C--TCAA-----T--TGTGT-A--A-AC-------GG--AC-A-----AG-------A-T---------------A--CC-G------GT-ACA--C---CCA-CA...-----A---T-AC-------A---C-T-----C--T-----TTCA------------- 1680
VER.KE.x.AGM155 CA-C--TCAG-----T--TGTCT-A--A-AT-----G-GG---T-------AG-G-----A-TA--T-----------A--CC-G------GT-ACC--C---CC--CG...-----C--CT-GC--G-G--A---C-C--G--T--GG-----TCA--T--------G- 1669
VER.KE.x.TYO1_patent CA-T--TCAG-----T--TGTGC-A--A-AT-------GG--AT-A-----AG-G-------T---T-----A-----A--CC-G------GT-ACA--C---C-A-CC...-----A--CC-AC--G----A---C-C--G--C--TC-C--CTCA--T--------G- 1677
WRC.CI.97.97CI14 -A----T---C--T------ACA-A--A-AT--------T--A--------AA-------C-TAG-A-----A---ATACA---G---------ACA------CA-GCA...-----------A--------A--A------C-G----CA---TCA--T---------G 1708
WRC.CI.98.98CI04 CA-T------C--T----T-ATA-A--T-AT-----G--T-----------TA-------A-TAG-A---------AT-CA---C---------ACT--C---CAA-CA...--------A--A--------A--A-----GC-G----CA--GTCA--T--------GG 1726
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CA-C--T--TC-AT-G--T-ATA-A--A-AT-----------------G--AG-T-----A-TAG-G-----A---ATAA----------C---ACA------CCA-CA...-T---A---C-GC-C-----GGCT------A-T----CA---TCA--T---------G 670
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H1B.FR.83.HXB2 CTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGGATGACAAAT...............AATCCACCTATCCCAGTAGGAGAAATTTATAAAAGATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGACCAAAG 1659
Gag T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W__M__T__N__.__.__.__.__.__N__P__P__I__P__V__G__E__I__Y__K__R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__I__R__Q__G__P__K_
H1A1.UG.85.U455_U455A -------C---G----A---------------------GGC...............-----------------G-----C--C----G-------------------------------------------------GTT------T----------------G-----A 1114
H1C.ET.86.ETH2220 -A-------------------------C----------GGG...............--C------G-T-----G-----C--C-----------------------GC-----------------------------GT-------T---------A------------- 1033
H1D.CD.84.84ZR085 ---------------------------------------GC...............--------------------------C------------------------------------------------------GT-------T-------C--------------- 1176
H1F1.BE.93.VI850 --------------------------CA---------GGGC...............--C------G-------G-----C--C--------------C-----A-----------------------------T---GT-------T---------A------G-----A 1002
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --------T----G------------ACT--------CGGC...............--C--------------G--------------------------------G------------------------------GT-------T-A--------------G-----A 1062
H1H.CF.90.056 -------------G-------------C----------GGC...............------G----------G-----C--C--------------------------------G-----------------T---GT-----------------A------G-----A 1006
H1J.SE.93.SE9280_7887 -------------C------------------------GGC...............-----------------------G--------------------T------C-----------------------------GT---T---T----T-----------------A 982
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----C--C-------------------C-----------GC...............--C------G-------G--G-----C-----------------------T-----C------------------------GT-------T----------------G-----A 858
H1O.BE.87.ANT70 -A-----C----AG--A--G-----TCAC----CT--C.........AGGCCCAACC-A...-----------------C--C----G--A-------G-GT-A---C----C-----G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-AG--G--------- 1707
H1O.CM.91.MVP5180 -A-----C--A-AG--A--G-----TAT-----CT--T...AGA...GGGGCTAAC......T----------------C--C----G--A-------G-G--A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A--T--T--G--G--------A 1682
H1O.CM.94.BCF06 -A-----C--A-AG--A--G-----TAAC-----T--T.........AGACCAAAT--C...---G----T--------C--C----G--A-------G-G--A--------------G----AG-----C--T--AGTG-----CT-A--T--T-AG--G--------A 1706
H1O.CM.96.96CMA102 -A-----C----AG--A--G--G--TCAC----CT--C-GG............CCC--CAACK----------------T--C----G--A-------G-GT-R--TC----C-----G----A------C--T---GTG-----CT-A--T--T-A---G--------A 1137
H1O.CM.98.98CMA104 -A-----C-----G--A-----GG-GCAC----CT--C-GA............GCC--CAAC-----------------C--C----G--A-------G-GT-A--GC----C-----G----A------C--T---GTG-----CT-A--T--T-A---G--------A 1139
H1O.CM.99.99CMU4122 -A-----C----AG--A--G---G-TCAC----CT--C-GG............GCC--CAAC-----------------Y--C--C-G--A-------G-GT-A-----R--C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A-----T-----G--------A 1138
H1O.CM.x.pCMO2_3 -A-----C----AG--A--G---G-TCAC-----T--C-GG............CCC--C-AGT----------------C--C----G--A-------G-GT-A--------C-----G----A------C-----AGTG--T--CT-A--T--T-----G--------A 1711
H1O.FR.92.VAU -A--A--C-----G--A--G-----TCAC----CT--C-GG............GCT--C-AG-----------T--G--T--C----G--AG------G-AA-A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A-----T-AG---A-----G-A 1216
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -A-----C----AG--A--G---G-TCAC-----T--C-GG............CCC--C-A------------------C--C----G--A-------G-GT-A--------C---G-G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-----G--------A 1709
H1O.US.99.99USTWLA -A--C--C--A-AG--A--G-----TCAC----CC-GT-GG............CCAGG-AAC-----------TR----C--C----G--A-------G-A-----TC----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A--T--T--G--R--------A 1127
H1O.US.x.I_2478B -A-----C----AG--A--G---G-TCAC---G-T--T-GG............AACCCCAAC-----------------C--C----G--A-------G-GT-----C----C-----G----A------C-----AGTA-----CT-A--T--T-----G--------A 1709
H1N.CM.02.DJO0131 -A--------T--GMT------GG-GACC--------TTC-...............-----T---G-T--------------C-------A-------G-T-----G-------G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------------A 1144
H1N.CM.95.YBF30 -A-----C-----GGCA-----GG-G-CT--------TGC-...............-----T---G-T-----------T-------G----------G-------G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------------A 1223
H1N.CM.97.YBF106 -A--------T--GGCA-----GG-G-C---------TTC-...............-----T-----T-----------T-------G----------G-T-----G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-AG-----------A 1224
H1P.CM.06.U14788 -C---------AAA--------G---ACC----------GG...............--CAAT---G-A--------G--C--C----G--AR------G-GT----GC-C------G-G----A------CT----CGTT----------------AG--G-----T--- 1124
H1P.FR.06.RBF168 -C--Y--Y---AAA--------G---ACC-----A----GG...............--CAAT---G-A-----------T--C----G--AG------G-GT----RC-C------G-G----A------C-----C-TY-----C----------AG--G-----T--- 1117
CPZ.CD.06.BF1167 -A--A------A--GT---G--G---CA----G-A--T-C-CCTCAA......AATC-AGG-GGAG-T-----------T--C--------------C-----A--GC-G------T----G-A------C------GTA--------A--T--------G--------A 1740
CPZ.CD.90.ANT -A--A--C--AG-G-----G--G--GCA-------T---CA......CCTCAACAG---GG-GGAG----------G--C--C-----G--------C---A-------------GG-G--C--G-N------T--AGT---------A--G----A------------A 1080
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -C-----C--T--AGCA-----G--T-CT---------GCA...............--------CG-T--------------C----G-------G-GG-T--A--GC-T--C---G-G-----------------AGT---T--C--A-----T-AG--G-----T--- 1218
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -A-----------GGC---G---G---C---------TGCC...............-----T---G-T-----------T-------G----------G--T-------------G--T--------------T---G----------A-----C-A---G--------A 1207
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -A-----C---A-----------G-G-----------C-G-...............--C--T----C---G--------C-----C--G---------G-TT-A--GC-T---------------------------GT---T-----A--T----AG-----------A 1204
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------CT----AG----G---G----G---------GCA...............--C--T-----T-----------T-------G----------G-------G--------------T-A------C--T---GTT------T-------T-A------------A 1198
CPZ.CM.98.CAM3 -------C--T--AGTA-----G--T-CT---------GCA...............--------CG-T--------------A--C-GG------G-GG-T--A--GC-T--C---G-------G------T----AGTT--T--CT-A-----C-AG--G-----T--A 1049
CPZ.CM.98.CAM5 -------C--T--A--A------G-T-CT---------GCA...............--------C-----------G-----C----G-------G-GG-T--A--GC-C--C---G----G-A------CT----CGT---T-----A--T--C-A---G-----T--A 1352
CPZ.GA.88.GAB1 -C--C--C--A--G-----------T--G----CA---GCA...............-----T--C-----------G--TG------G-------G----TT-A--G-----C---G-G--T---------T----AGTA--T--C--T-----C--------G------ 1720
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----------T-G--A--G---G--------------TCC...............--------AG----T--------G-----C-G-------G-GG-AT-A--GC-T-----GG-G------------T-----GTT-----CT---------A------G--G--- 1037
CPZ.TZ.00.TAN1 -C--------G--A--A------G--CTG----------CC......CCACAGGCAC-AGG-GGAG-G-----------C--C--------G--------TT-A------------T----C--------C------GTT------T---------A---G--------A 1300
CPZ.TZ.01.TAN2 -C--------AG-G---------G--ATG--------C-CC......CCCCAGGCAC-AGG-GGAG-G-----------C--C-----------------T------C-G------T----G--------C--T---GTT--T---T---------A------G-----A 1296
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -C--------AACA--A---------CAG----------CACCTCCA......GCAC-AGG-GGAG-A--------G--T--C-----G--------C--T--A--GC-T------T-G--T----------A---AGTG--T-------------AG-----G------ 1300
CPZ.TZ.09.UG38 -C-----CT-AG-A--A--G---G-GCAG----------CC......CCTCAGGCAC-AGG-GGAG-A--------G--C--C-----------------TA-A--G-----C---T----T--G-----C------GTT--T---T-A-----T-A---G--------A 1286
CPZ.US.85.US_Marilyn -C--C--C---T-G--A------G-G--C---------GCA...............--C-----C--T-----------C--A----G-------G-GG----A--GC-T------G------A------CT-T--CGTTG-T--CT-A--T--C-AG--G-----T--A 1707
MAC.US.x.239 -A------T-AG-AG-T--------CCAG------TAC-GA............CAAC-GAAC--C--A--------CA-C-----C-GG--------CCAA-----G--GC-A---TGT--C----------A---A--A-A------A--TG---A------G-----A 1925
Gag T__T__S__S__V__D__E__Q__I__Q__W__M__Y__R__.__.__.__.__Q__Q__N__P__I__P__V__G__N__I__Y__R__R__W__I__Q__L__G__L__Q__K__C__V__R__M__Y__N__P__T__N__I__L__D__V__K__Q__G__P__K_
H2A.DE.x.BEN -A--A--C--AG-AG-T-----G--CCAG------TAT-GG............CCAC-AAAT--CG-A--G-----GA-C--C--C-G---------CCAAA-A--GC-GC-A--GTGT--C----A---C-A---A--T-A---CT-A-------A---G--------A 1978
H2A.PT.x.ALI -A--A--C--AG-AG-A-----G--CCAG------TTC-GG............CCACGGAAT---G-G--------GA-C--C----G---------CCAGA-A--GC--C-G--GTGT--C--G-----C-A---A----A---C--A-------A------------- 1971
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -A--A--C--AG-AG-A--G--G--CCAG------TTT-GG............CCAC-AAAT---G-A---------AGC--C----G---------CCAGA-A--GC--C-G--GTGC--C--G-----C-A---A----A---C--A-------A---G--------- 1423
H2B.CI.x.EHO -C--C--C--AG-AG-A-----G---CAG------TAC-GA............CCCC-AAAT---G-------G---A-C--C----G---G-----TCAGT-A--GC--C-G---TGT--CC-G-----C-AT-----T-AT--A----------AG-----G-----A 1940
H2B.GH.86.D205_ALT -C--C--C--AG-AG-------G---CAG------TAC-GG............GCCC-AAAT---G-------G---A-C-------G---------TCAAT-A-----GC-G---TGT--CC-------C-AT-------A---AT-A-------AG--G--------- 1939
H2G.CI.92.Abt96 -C--------AA-AG-A--------TCAG----CACAC-GG............CAGC-AAAC-----A---------A-T--Y----G---------CCART-A---C-TC-A---TGT--C--G-----Y-AT--A--A-A---C--A--TG---A------G-----A 1341
H2U.FR.96.12034 -A-----C--AG-GG-A--G--G---CAG------TAC-GG............CCGC-AAAT--A--A--G--G--TA-C--C---CGG--------CCAAT----CC--C-A---TGT--T--------C-AT--A--T-AT--CT-A--T----AG-----G------ 1457
COL.CM.x.CGU1 AC--A--CT-AG-AGCA------G-G-CT---GGAGAG........................--C--A......-CCA-C-------GGG-C------G-A-A-A-TC-GG-A--GG--A-CCAG--TGCA--A--AT--TCTG-A--A--T--T-----G---AGT--A 1449
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -C-AC--C--AG-AG-A--------T-C-----------GAGCCCAGGGAGTGGGAGGAGG---C--AGAT------C---------G-------G----TT----TC--C-A-G-TGT----A--------AT-------A---CT----TG-G-A------G--C--A 1598
DEB.CM.99.CM40 -A-AC--C--AG-GG-A-----G----C---------C-GACCAGCAGGTCAAGGAC-AGG---C--AGAT------C----A----G-------G-C--A--A--TC-GC-A-G-TGT--G-A------C-AT--A----A---CT----TG-T-A------G--C--- 1438
DEB.CM.99.CM5 -A-AC--C--AG-GG-A--G--G----CT--------C-GGCCAGCAGGACAAGGAGCAGGC--A--AGAT------C-G--A--C-GG------G-C-----A--C---C-G-G-TGT----A------C-AT--A--T-A----T----TG-T-AG--G--T--T--- 1429
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -C--CTCCT-TA-AG-A--T--G---AC---------T-GA............CAAC-AGGC--A--AAAT--------T--A-----G--G---G-T--TA--------C-A--GG-G--C-AG-----CCAA--AGT-TC----T---------AG-----G--C--A 1432
DRL.x.x.FAO -C--C--CT-TA-AG-A--G-------AG----CC--C-GA............GCCC-GGATT-C---AAT--G----C--------G-CA----G-GG--T----G---C-A-G-TGT----C------C-AT--AGT--A---CT----TG-G-AG-----T--T--A 1169
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -A--A-----T-AA--A------G---CT----------GG............AAT---AAT---G-G-----G--T--C--A--C-GG-A-------G-G--A--G-----C---G------A------CT-T--AGT---T--C-----T--T-AG--G-----T--- 1115
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -A--A-----T-AA--A------G---CT-----A----GG............AAT---AAC---G-G-----G--T--C--A--C-GG-A-------G-G--A--G-----C---G------A------CT-T--AGT---T--C--A--T--T-AG--G-----T--- 1195
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ----C--CT-AA---------------AG----CCTTC---............GCC------AGA--AGAC-----G-C-CAA--C-G--A----G-T--TT----C---C-A--GG----GCAG-----C-AT--CCAA-AGG-C--A-----TC----G-----T--A 1775
GSN.CM.99.CN166 T----TCA--T-CCA-T--G--G----AG-----C----GG............CAG--C-A----G--AAT--GTC---T--A----G--AG-----C--TT----CC-GC-GCG-TGT----A--------A----GT--AT---T-------C-A------C--T--A 1339
GSN.CM.99.CN71 TA--ATCA--T-C-A-T--G--G----AG-----T----GG............CAG--CAAT--AG-TAAT--G-C---T--A----G--A------C---T----C--GC-GCG-TGT----A--------A----GT--AT---T---G---C-A---G--C--T--- 1345
LST.CD.88.SIVlhoest447 TC--CTCA--AG-AG----G--GC---CT----CC--T...............GCAG-CA-C---G-AGAT------A-G---------GAG---G----T-AA-CTA-GG-A---G----T-----CC--CAA--AGTT--TG-AA-A-----C-AG--G--G-----A 831
LST.CD.88.SIVlhoest485 TC--CTCA--AG-AG----G--GC---CC----CC--T...............GCAG-CA-C--AG-GGAT------A-----------GA----G----T-AA-CTA-GG-A---G----T-----TC--CAA--AGTT--TG-AA-------C-A---G--G-----A 831
LST.CD.88.SIVlhoest524 TC--ATCA--AG-AG-A-----GCA--CC----CA---...............GCAG-CA----C--AGAT-----GA----C------GA----G------A--CTA-GG-G---G-G--------AC--CAG--AGT---TG-AA---------A---G--T-----A 825
LST.KE.x.lho7 TC--CTCA--AG-AG-A------C---CC----CT---...............GCAG-CA-T---G-AGAT------A-----------GA----G-C--T-A--CTA-GG-A---G----C-----CC--CAA--AGTA--TG-CA-------C-A---------C--A 1915
MND-1.GA.x.MNDGB1 -----TC---AG-GG-A------T-G-C--------AT-TG............CAAC-AAATG-A---AAT------AC---C-----G--T-----T--A-----CA-G----G-T-G----A--GTC--T-T--A-TA--T--AACA--TG-------G--------- 1289
MND-2.CM.98.CM16 -A--A--CT--A-AG-A--G--G----A-----CT----GG............GAGC-AGATG-AG-AAAT--G----G---A------CA-------G-TT-A--GC-TC-G--GTGT-----C-------AT--AGTA-A---C----------AG------------ 1615
MND-2.GA.x.M14 -A--A--C-G-A-AG-A-----G----A-----CA--T-GA............CAGC-GGA--AGG-AAAT-----G-C---C-----GCAG------G----A--GC-GC-A---TGT--G--C-----C-A---AGTG-A--------------A------G-----A 1539
MND-2.x.x.5440 -A--A--CT--A-AG-A--G--G----A-----CA--C-GG............CAGC-AGAC-AGG-AAAC-------GT--A--C---CA-------G-A--A--GC-GC-A---TGT-----C-------A----GTA-AT---T-A-----C-A---G--------A 1172
MNE.US.x.MNE027 -A--------AG-AG-T--------CCAG------TAC-GA............CAAC-GAAC--C--A--------CA-C-------GG--------CCAA-----G--GC-A---TGT--C-A--------A---A--A-A------A--T-----------G-----A 1405
MON.CM.99.L1_99CML1 TCT-GTCC--A-CC--AC-G--G----AG-----A--C-GG............GCT--CAAC--CG-T-AG--CTC---C--C--C-G--A----G-C---T----CC-GC-GCG-TGC--C-A------C-A----GT--A----T----T--C-A---G-----T--A 1326
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 TA--ATCC----CCA-T----------A------A--T-GG............CAA--CGAT-----AAAT--G-C---C--C-----G-A----------A----G---C-G-GGTGT--C-A--------A----GTT--T--AT----T--C-AG--G--------A 1312
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 TAT-ATC-----CA--A-----G----A------C--T-GG............GCA--CAAC-----AAAT----C------C--C--G-AG---G-G---A----GC-GC-G-G-TGT--C-A------C-AT--AGT--A---C--A--T--C-AG--G--------A 1310
MUS-2.CM.01.CM1246 TGT-ATCA--G-CAGCA----------A---------T-GA............CAGC-AGAC--AG-AAAT-----GA-T--A----G--A------C---T----CC--C-G-G-TGT--C-A------C-AT--AGTA-A---CT----T--T-A------C--T--A 1393
MUS-2.CM.01.CM2500 TAT-CTCC--A-CAGCA----------AG--------C-GG............CAAC-AGAC--AG-GAAT--------C--A----GG-A------T--------C--GC-A-G-TGT--C-A--------A----GTA-A---CT-A-----C-A---G--C--C-GA 1355
OLC.CI.97.97CI12 -C-------ATT-G---C-G---C-G-CT---G-A-ATGCA............GGA.........--AGAT-------C-C-C-----G------G-T---A-A--G--GC-G--GT-G--G-AG------TCG--AGTT-CAG-G--A-----C---------G-T--A 1521
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -C--C--C-ATA--GCT-----G----CC----CA--C-GA............GCA---AAC--A--AG--------A-C-------G--AT------G-A--A--GC-TC-A--GTGT----A--------A---AGTA-A---CT----T----AG--G--------A 876
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -A--A--C-GTG--GCA-----G----CT---TCA----GA............GCT--CAAC--A--AAT------GA-C-------G--AT-----T--T-----G--GC-A---TGT-----G-------A---AGTA-ATG-------T--T-A---G--------A 876
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -A-----CT-AA-AGCA-----G----CT----CC--C-GA............GCA--CAAC--C--TAAT--G--CA-TC-G--C-G--AT--------AG-A--G---C-A---TGG----A------C-AT--AGTG-A---C--A--T----AG-----------A 1087
RCM.NG.x.NG411 -A--A--C-ATA--GCT----------CT----CC--T-GA............GCC--CAAC--A--TG----G---A-C-------GG-AT-----TG-G--T--G---C-A---TGT--G-A--------A---AGTA-A---CT-A-----C-AG--G--------A 1087
SAB.SN.x.SAB1 -------C--AA-A--A--G-------A-----CC--C-GA............GCAC-GAATG--G--AAT------A-T---------G-------C--------TC-CC-G---TGT--C-A------C-A---AGTA-A----T-A-----T-A------G--T--A 1928
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -A--A-----AG-GG-T--G-----CCA-------TAC-GG............CAAC-AAAC---G-A-----T--GA-C--C----GG--------TCAA-----C---C-G---TGT--C--G-------AT--A----A---C--A--TG-G-A------C--C--- 1024
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -C--------AG-GG-T--G------CAG------TAC-GG............CAAC-AAAC-----A-----T---A-C-------GG--------CCAA--AA-GC-GC-A---TGT--C----------AT--A--T-A---------TG-G-AG-----G------ 1013
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -A-----C--AG-AG-A---------CAG------TAC-GG............GCTGCCAAC--C-----G--G--CA-C--C--CCGGC-------CCAAT-A--T---C-A---TGT--T--------C-AT--AGT--A---C-----T--C-AG-----G--C--A 1021
STM.US.89.STM_37_16 -------CT-A-CAG----------TCA-------TACCGG............CAGC-AAAT-----A--G------A-C--C--C-GG--------TCAA--A--GC--C-A---TGT--C--------C-AT--AGTT-A----T-A---G---AG-----G-----A 1587
SUN.GA.98.L14 TA--ATCA--AG-AG-A--G--G---CAG-----CTATGGC......CTTAATGGAGCAA--AGAG-TG-----CA---C--C------G-C---G-C--AGA---CA-GG-A-G-G----T---C-CC--CAGA-----TCAG-AG-A--A--T-----G--------A 1902
SYK.KE.x.KE51 -A--C------A-C--A----------AG-----A--T-GA............CAG--CAAC--A--T-AG--T---C-G--C--C-GGCAG--------T--A------C-A--GTGT--GCA-G-C--C-AT---GT--AT---T-------C--G--------T--A 1370
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -A--A--CT-AA--GCT--G-------A------T--T-GG............CAG--CAAC--AG-A-A------------A----G---------C--T--A--GC-GC-G--GTGT--GCAGG-C--C-A----GTTTCT--CT-A-------A---G--C-----A 1742
TAL.CM.00.266 -A--A--C--T-CCGCT-----GG-G-A-----CC--C-GA............GCAC-GAAC--CG-AGAT--G----C---A--C---------G-C---A----C---C-GCGCTGT----A------C-AT--AGTT-A---A-----TG-G-A------C--C-G- 1547
TAL.CM.01.8023 -A--C--C----CAGCA------G-G-AG----CC--C-GG............CAGC-GAAT--AG-AGAT--G--GTCC--A--C--G--G---G-C---A-A--C---C-GCGCTGT----A------C-AT--AGTG-A---C-----TG-G-A------C--C-GA 1045
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -A--C--CT-TG--GCT--G-------AG----CTTTT---............GCT------AGAG-AGAT------CGT--C--C-G-G-----G-T---------C-CC-A---TGT----A------C-AT----T-TCAG-C--------C--------GG-C--- 1798
VER.DE.x.AGM3 -C--C--C--AG-G--A-----GC-G-A------ATAC-CA............GCC-----CAGAG-AGAT--G--T-CC--C----G---G-----T--------G--GC-A---TGT----A------C-A---AGTGTCTG-CT-A-----------G--G--C--A 1339
VER.KE.x.9063 -C--------AG-G--A------T---A------TTAC-CA............GCC--C--CAGAG-AGAT--T--G-CT--C----G---------T-----A--GC-GC-G--GTGT----A------C-A---AGT-TCAG-AT-A-----C-----G-----T--A 1838
VER.KE.x.AGM155 -C--------AG-G--A--G--GC---AG-----CTAT-C-............GCT--C---AGGG-AGAT-----G-CC--C---CG---------C-----A--G---C-A---TGT----A------C-AT--AGTGTCTG--T-A--T--C--------G--C--A 1827
VER.KE.x.TYO1_patent -C--C--CT-AG-A--A-----GT---A------CTAT-C-............GCT--C--C-GGG-AGAT-----T-CC--C--CCGG--------T--T--A---C-TC-A--GTGT--C-A------C-A---AGTATCAG-C--A-----T--G--G-----T--A 1835
WRC.CI.97.97CI14 TA--AGCA-GTG-GG----TG--C---CC---T--G-TC-A...............--------AG-AGAT-----GTC---A------------G-CC-TAGA---C--C-G---G----TCAG--C---GTT--AGTA----------------A------G--T--- 1863
WRC.CI.98.98CI04 TA--AGC-T-AG-AG----TG--T-G-CC---T--G-TC-A...............--------A--AGAT-------C-G-G--C-----G---G-GC-TAG---GC--C-A--GG-----CA---T---GTG--AGTT------T-A--T----AG--G--------- 1881
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 TA--ATC---TA-GG-----G--T---C----C-AG-TC-G...............C-A-----A--AGATA------C---A-----------------TAGA---C--C-G--GG----GCA---T---GTA--A--ATCT--CT-A--T--C-A------G-----A 825
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H1B.FR.83.HXB2 GAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAGCAAGCTTCACAGGAGGTAAAAAATTGGATGACAGAAACCTTGTTGGTCCAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGAAATGAT 1829
Gag _E__P__F__R__D__Y__V__D__R__F__Y__K__T__L__R__A__E__Q__A__S__Q__E__V__K__N__W__M__T__E__T__L__L__V__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E__M__M
H1A1.UG.85.U455_U455A --------C--G--T--------TA-A----T---------C-----T---------A-------T--------C------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A--G----G-------T------------- 1284
H1C.ET.86.ETH2220 -----T-------------------------T------CT-------T--A------A----A--T--------------------C-----------------------------------A--C-------G------A--G----G----T--T------------- 1203
H1D.CD.84.84ZR085 --------------------------------C-----------------------------A--A-----------------------------------------A--------------------C-------------------G-------T------------- 1346
H1F1.BE.93.VI850 ------------------------A-A----T----GTC--------T-----------------C-----GGG------------C--A-----------------------------------C------------------A---G--------------------- 1172
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----------------------TA------T----TG-T-G-----T-----------------T------GGC-----------C--------------------------------------C--C----G------A----A--GA---T---------------- 1232
H1H.CF.90.056 ------------------------A----T-T-------T-------T--------CA-------T--G--G-----------------------------------A--T--------C--------A----G------A----A--G----T--A------------- 1176
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----T------------------A------T----G----------T---------A-------T--------------------T------C-------------A--T--------C-----C--------------A---T---GA-------------------- 1152
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----------------------TA------T------C--------T--A-----CA-------A-----G--------------C---C-------------C--A-----------------C-----------G----------G----T--T-------G----- 1028
H1O.BE.87.ANT70 -----A-----------------T--------C-----AT-------T---------A-T--A--A-----------------------TC--C-T--T--------C--T--------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT-------G----- 1877
H1O.CM.91.MVP5180 -----A--C-----T--------T-----T--C-----AT-------T---------A-T--A--A-----G---------------------C-T--T--G---T-A--------------ACAA---C-G--------A-------AA-----TT------------- 1852
H1O.CM.94.BCF06 -----A--------T--------T--------C-----AT-------T---------A-T-----A---------------------------C-T--T--G---T-C-----T--------ACAA-----G--------A-------GA-----C--------G----- 1876
H1O.CM.96.96CMA102 -----G-----------------T--------C-----AT----G--A--------AAGT--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------Y--ACAA-----G---T----A--G----GA-----CT----G-------- 1307
H1O.CM.98.98CMA104 -----G-----------------T--------C-----AT-------A--A-----A--T--A--A-----------------------TC--C-T--T--------C--------------ACAG-----G------C-A--G----GA-----CT------------- 1309
H1O.CM.99.99CMU4122 -----A-----------------TA-------C-----AT-------T--------A--T--A--A---------------------------C-T--T--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT----G--G----- 1308
H1O.CM.x.pCMO2_3 -----A-----------------T--------C-----AT-------T--------AA-T--A--A---------------------------C-T--T--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT-------G----- 1881
H1O.FR.92.VAU -----A--------T-----G--T-A------C-----AT-------T--------AA-T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAA-----G--------A--G----GA----GC-------------- 1386
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----A-----------------T--------C-----AT-------T--A--G--AA-T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT------------- 1879
H1O.US.99.99USTWLA --G--A--------T--------TA-------C-----AT-------T--------A--T-----A-----------------------TC--C-T--T--G---T-C-----------C--ACAG-----G--------A-------GA-----CT-------G----- 1297
H1O.US.x.I_2478B --G--A-----------------T--------C-----AT-------T--------AA-T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG---------T----A--G----GA-----CT-------G----- 1879
H1N.CM.02.DJO0131 --------------T---------A-------C------T-------A-----G--A--------T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--T-----------ACAG--AC----------A--G-----A-----CT------------- 1314
H1N.CM.95.YBF30 --------C---------------A-------C--------------A-----G--AA-------A-----G-----------------AC-C--A--A--------A--------------ACAGC-CC----------A--G----GA-----CT-------G----- 1393
H1N.CM.97.YBF106 --G-----------T---------A-------C------T-------A-----G--AA-------T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--------------ACAG--CC----------A-------GA-----CT-------G----- 1394
H1P.CM.06.U14788 -----A--------T--------YA-A-----C-----C--C-----A--------CAGT-----A-------G------------C-----AC-A--A--------T--T--------Y---CAG-----G-----TC---------GT--C--CT------------- 1294
H1P.FR.06.RBF168 -----A--------T--------TA-A-----C-----C--C-----A--A------AGT-----A-----G-G------------C--A--AC-AA-A--------T--T------------CAG-----G-----TC---------G---C--CT------------- 1287
CPZ.CD.06.BF1167 -----A--C-----T---------A-------C------A-C-----A--A--------C---CCA-----------------------T--AC----A--------T-----------------C--AC-G----------------G---A--CT-G---------C- 1910
CPZ.CD.90.ANT --G-----C-----T-----G--TA-A-----------AA-T-----A--A--G---------CCT--G---GCC--------------------AA----------C--T--------C--ACAC--CC-G--G--T------A---GA--CT-CT-----------T- 1250
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --G--T--C--G-----------TA-A-----C-----C--G--G--A--A--G--AA---------------CC--------T--T---C-CY----A--------T--------C-----A-A---C--G-GG--C--A-------GA--C--CT-------G----- 1388
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --GA-T--------T--C-----TA----T--C--------------A-----G--CA-T-----A-----G--------------G--AC-C--A--A--------A--T--T--------A-A---CC-G-G------A-------GA--CT-C--G--G-------- 1377
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----A--------T-----G---A-A--T--C--------------T--A-----AA-C--A--T--------------------G------C-A--G--------C---------------CAA-------G---TC----T----G---A--CT------------- 1374
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --G--T--C--G------------A-------C--G--CT----G--T--A-----A--------T--T-----------------C---C-----A-A--G-----T--------C-----A-AC--C----G------A-------GA--C--T-------------- 1368
CPZ.CM.98.CAM3 --G--T--C--G--T--------TA-A-----C-----C-----G--A--A-----AA----A--A-----------------T--C---C-C--A--A--G-----T--T-----C-----A-AC--C----G---CC---------GA-----CT------------- 1219
CPZ.CM.98.CAM5 --G--A--C--G--T--------TA----T---------T-------A--A--G--AA-------A-----------------T--C---C-T--A--T--------T--T-----C--C--A-GC--C--G-G---C--A-------GA-----CT------------- 1522
CPZ.GA.88.GAB1 --G-----------T-----G---A-A-----C------T----G--T-----------------A--G--------------T--C--TC-C--A--G--G-----A---------------CAA---C----------------T-G---C--C-----G-------- 1890
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --G--T-----------------TA-A-----C---GT-T-------A--A--G--------A--T--G-----C-----------G---C-CC----A--G-----C---------------CAA--AC-T-GG---C-A-------GA-----C-----G-------- 1207
CPZ.TZ.00.TAN1 -----A--C-----T---------A-A-----C-----AA-C-----A--A-----A--T--ACCA-------C---------------T--AC----A--------A---------------CA---C--------C-----G-A--GA--A---T-----------C- 1470
CPZ.TZ.01.TAN2 ---T-A--C-----T--------TA-A-----C--G--CA-C--G--A--A--------T--ACC------G-----------------T--AC----G--------A---------------CA---C-----G--T-----GA-T-GA--AT-CT----G------C- 1466
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --GG-A--------T--------TA-A-----C------A-C-----A--A-----C--T---CCA--G----CA------------------C--A-A--------A--T--------C---CA----C-------C--A----AG-GA--A---T-G---------C- 1470
CPZ.TZ.09.UG38 -----A--C-----T---------A-------C---TGCA-C-----A--A--G--C--T--ACCA-----G-C---------------TC----A-----G-----A--T-----C-----ACAC-----G--G---C-A----A--GA--A--CT----G------C- 1456
CPZ.US.85.US_Marilyn --G---------------------A-------C-----AT-------A--A--------T-CA--A-------CC-----------G---C-T-----A-----C--T--T-----------A----------G---C--------T-GA--C--C------------G- 1877
MAC.US.x.239 --G--A---CAGAG----------A-------C----G-T-------A--A--GA-AGATGCA-CA-----G-----------TC----AC--C--A-T--------T-----------C---CTAG-GC-G--G-GGC----TGTGAATC-C--C------------C- 2095
Gag _E__P__F__Q__S__Y__V__D__R__F__Y__K__S__L__R__A__E__Q__T__D__A__A__V__K__N__W__M__T__Q__T__L__L__I__Q__N__A__N__P__D__C__K__L__V__L__K__G__L__G__V__N__P__T__L__E__E__M__L
H2A.DE.x.BEN -----G--CCA-AG----------A-------C----GCT-G--G--A--A---A-AGAC-CA-CA-----------------CC----GC--C-AA-A--G-----C--------C--C---TTAG-AC------G-C----GATGAATC-C--C--------G---C- 2148
H2A.PT.x.ALI --G--A--CCA-AG---------TA-A-----C----GCT----G--A--A---A-AGAT-CA-CA-----G-----------TC----AC--C----A--G-----C--------C--C--ATTAG-GC-G----G---A--GATGAATC----CT-------G---C- 2141
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST --G--A--CCAGAGT--------TA-A-----C--G-GCT-G--G--A--A---A-AGAT-CA-CA-----------------CC----AC--C-A--G--G-----C--------C------TTAG-AC------G-C-A--GAT-AATC----CT-----------C- 1593
H2B.CI.x.EHO --------CCA-AG---------TA-A-----C----GCT--C-G--A------A-AGAC-CA-CA------------------C----AC--C--A-T--G-----T-----------C--ATTAG-GC-T--G-GC------ATGAACC-C---T-----------C- 2110
H2B.GH.86.D205_ALT --G-----CCA-AG---------TA-A-----C----GCT--C-G--A--A---A-AGAC-CA-CA--G---------------C----AC--C--A-T--G-----T-----------C---TTAG-GC-T--G-GC------ATGAATC-C--CT----G------C- 2109
H2G.CI.92.Abt96 ---------CAGTCT--------TA-A-----C--G-G---R-----A--A---A--GAT-CA-CA------------------C-G--AC-AC--A-T--------C--------------ATTAG-AC----G-GG------ATGAATC----TT----G------T- 1511
H2U.FR.96.12034 --G--A---CA-AGT--------TA-A-----C----G-T-G-----A--A---A-AGAT-CA-CA--G--------------TC-G--GC--C--A-T--G-----T--------C--C--ACTCG-G-------GT-----TATGAATC----CT-------G---C- 1627
COL.CM.x.CGU1 --GGAT----A-AG----------A-A--T---TC-G-C-----G--A--A-CT--AG--GGA--AA-C--GGCC------G-TA-T-AT---C-AA-A--GC----C-----T--C--C--A-GA---C-G----G-C--...-AGAA-C-AT-TT-G-----C---C- 1616
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --G--A--C-AG-----C------A-------C--G--CT-G--G--A--A--G--AGAC----CA-----------------CACC---C-TA--A-T--------T-----------C-G---A--C--G--G--T--------TAATC----T-----G--G---C- 1768
DEB.CM.99.CM40 -----A--C-A---T-----T---A----------G--CT-------T--A-----AGAT----CA-----------------CACC---C-CA--A-T--------A-----T-----C-G--TC--CC-G----G---A--T-AGAATC-C--CT-G-----G---C- 1608
DEB.CM.99.CM5 --------C-A------------TA-A-----C-----CT-G--G--T--A-----AGAT----CA--C--------------CACC---C-AA--A-T--G-----T-------------GA-TA---C------GG--A----AGAACC-C--TT-----------T- 1599
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ---T------AG--T--------TA-A-----C---G----------A-----G--AGAT--ATCA--G--GCT---------CACTT-AC-A-----A--------A--T--------C---CAG---C-CG-------A-----TAACC-C---T-G-----G---T- 1602
DRL.x.x.FAO -----A--C-AG-----------TA-A--T------G-C--C--G--A--A--CA-AGATGCA-CA------------------C----AC--C--A-A--------A--T-----C-----AGTG---C-C----GCC-A--GATGAACC-C-GT--G---------C- 1339
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----A--C---------------A-A-----C-----C--C-----G--A-----AAGT--A--T-----------------------T---C-AA-T--G-----C--T--T---------CAA---C-------CC-A--C----G---A--C-------------- 1285
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----A--CC--------------A-A-----C-----C--C-----A--A--G--AAGT--A--T--G--------------------T---C-AA-T--G-----T--T--T---------CAA---C-------CC-A--G--G-G---A--C-------------- 1365
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --------CCAG------------A-A---------G-C--G-----A--A-----AC-------T--T---------------C----T---C-TA----G-----C--T--G--------ATTG---C-G----G-------ATGAATC-A--CT-G--G------C- 1945
GSN.CM.99.CN166 --G-------AG--A---------A-A----T---GTGCT----G-----A-----AGAT----CC--G---------------C--T-GC--C----T--------T--------A--C---CTG--C--G-----CA--...----GA--C-ACT-G---------C- 1506
GSN.CM.99.CN71 -----A----AG--A---------A-A----T----TGCT----G--T--A--G--AGAT----CA-----G------------C--TTGC--C----T--------T--T-----A--C---CTG--C--G--G--CA--...----GA--C-GCT-G---------C- 1512
LST.CD.88.SIVlhoest447 -----A--C-A---A----C----A------T----G-AT-------A--AGG--GC-----T--A------G-A-------AG--G-AGA--C-A--A--------A-------------G--TGG-GA-------C--A---GA--G------TT-------G----- 1001
LST.CD.88.SIVlhoest485 -----A--C-A---A----C---TA------T----G-AT-------A--AGG--GC-----T---------G-A-------A---G-AGA--C----A--------A-------------G--TGG-AA-------C--A---GA--G-----GTT-------C----- 1001
LST.CD.88.SIVlhoest524 -----A--C-AG-------CT--TA------T---GG-CT-------A--AGG--G------T--A--G---G-G-------A---G-AAA--C-A--G--G-----A-----T--C--C--A-TGG-AA----G--C--A---GA--GT--C--TT------------- 995
LST.KE.x.lho7 --G--T----A---A----C---TA------T----G-A--G-----A--AGG--GC--T--T--A-----GG-G-------AG--G-AAA--C-T--G--G-----A-----T--C--C-G-TTAG--A--------C-A---GA--G---AT-T--------G----- 2085
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---G-T----A------------TA-A-----C--TGTAA-G-----A--A---------GGA--A-----G-TG------CAGC-GCATC--C-TA-AG-------A--------A--C---CAG-----G-G-AGC--A--GAA--GA--A--TT----G------T- 1459
MND-2.CM.98.CM16 --G--G--C-AG--------G---A----T--C---G----GC-G--G----GGA--GAT-CAC-A--C----CC---------C----T---C-CA----G-----T--------------AT-C--CC-T----GGC-A--CATGAATC-CT-TT-------G---CC 1785
MND-2.GA.x.M14 --G--T--C-AG--------G---A-A--T------G----GC-G--G----G-A-AGAT-CAC-A--C----CC---------C----A---C-CA----------C----------------GC--C--G----G------CATGAACC-CT-TT-----------T- 1709
MND-2.x.x.5440 --G--T----AG--------G--TA-A-----C---G----GC-G--G----GCA-AGAT-CAC----C----C---------GC-G--A--AC-CA----G-----C--------------AG---CCC-C----GG--A--CATGAATC-C---T-G---------T- 1342
MNE.US.x.MNE027 --G--A---CAGAG----------A-------C----GCT-------A--A---A-AGAT-CA-CA-----G-----------TC----AC--C--A-T--------T-----------C---CTGG-GC-G--G-GGC----TATGAATC-C--C------------C- 1575
MON.CM.99.L1_99CML1 -----A--C-A---T---------A-A-----C---TGC--C-----A--A---A-AGAT----CA--C--------------GC-G--GC--C-------------C-----------C--ACTC--CC----G--CA--...----GT----GCT-G--G--C---C- 1493
MON.NG.x.NG1 ............................................................................................................-----G--C--C---CTC--CC-C------A--...----GA--C-GCT-----------C- 59
MUS-1.CM.01.CM1239 --G--A----AG--T-----G---A-------C---TGCT----G--G------T-AGAT--A-CA--T--G-----------CTCC--T-----A--G--G-----T--------G------CTC--CC-G---AGCA--...----GA--C--CT-----------T- 1479
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -----A----AG--T-----G---A-A----T----TG------G--A-----GT-AGAC--A-C---C--------------CTC----C----A--A--G-----T--------G-----ACTC---C-G--GAGCA--...----GA--C--T--G--G------T- 1477
MUS-2.CM.01.CM1246 -----A--C-A---T-----G--T-------T----TGCT-------T--A--G---GAC--A-CA--C---------------C-GT--C--C-A--G--------C-----C--G--C--ACTCG-C--G-----CA--...----G---C---T--A----G---T- 1560
MUS-2.CM.01.CM2500 -----G--C-A---T-----G---A------T----TG---------T--A-----CGAC----CT--C---------------C--T-T--------T--G-----C--T--T--G--C--ACTCG--C-G-----CA--...----GA--A---T-G---------C- 1522
OLC.CI.97.97CI12 --G--T--CTC-------------A------T---GG-CT-G--G--A-------GG--C-------------CA-----------G-AGC----AA-A--G-----T--T-----C--C--AGGAG-C--G-----G---...GT-AAAC--T-G--G-----G---C- 1688
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -----T----A---T-----G--TA----T------G-A--T-----A--A--G--AGAT-CA-CA-----------------TC--T-AC-T---A-T--G-----A--------C--C-----AG-GC-G--G-GGC-A---ATGAATC-C--T------------C- 1046
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --G--A--C-AG-----------TA-----------G-CT-G-----A------A-AGAT-CA-CA-----------------TC-G--AC--C--A----G-----C--T--T--C-----A--AG--C------GTC-A--CATGAACC-CT-CT-G---------T- 1046
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --GT-A--C-AG--T-----G--TA-A--T------G-CT-G-----A--A--G--AGAC-C--CA------------------C--T-AC--C--A-A--------T--------C-----A-TGG-AC-C--G-GTC-----ATGAACC--T-TT-----------C- 1257
RCM.NG.x.NG411 --G--T----AG-----------TA-------C--GG-CT-G--G--A--A--G--AGAC-CA-CA--G--G------------C--T-AC--C--A-T--------T--T-----C--------AG-AC-T--G-GTC-----ATGAACC----C--G--G--G---C- 1257
SAB.SN.x.SAB1 -----T--C-AG--T--------TA-A-----C--GG----G-----A-----GA-AGAC-CT-CT-----G--C---------C-GT-TC-----A----G-----C-----------------AG-GC-C----GG--A--CATGAATC-A--C--------G---C- 2098
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --G--T---CAGAG----------A-------C--G-GCT-G-----T------A-AGACGC--CA--G---------------C-G--AC--C--A-T--------T--------C------CTAG-AC-T----G-C-----ATGAATC-C---T-G--G--G---C- 1194
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --G------CAGAG----------A-------C----G-T-G-----A------A-AGAT-C--CA-----------------TC----AC--C--A-T--------C--T-----C-----ATTGG-AC-G----GTC-A--TATGAATC-C--T--G--G------C- 1183
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --G--T---CAGAGT--------TA-A-----C--G-GCT-G-----A--A---A-AGAT-CA-CA-----G------------C-G--GC--C--A----------T-----T---------CTGG--C------GG-----GATGAACC-A--CT-G---------C- 1191
STM.US.89.STM_37_16 ---A-G--CCA-AGT---------A-------C--G-G-T-G-----A--A-----AGAT-CATCA--G--------------TCGG--AC--C-AA-T--------T--T-----C--C--ATTGG-A--G----GTC----CATGAATC-C--C--------G---T- 1757
SUN.GA.98.L14 --G--T--C---------AC---TA------TC--GG--T-------A--ATC--GC---G----A------G-G-------A---G-AAA--C-A--G--------A--------------ATTGG-AA----G---C-----GA-A-TC-AT--T----G--G----- 2072
SYK.KE.x.KE51 ---A-A----AG--T-----T--TA-A------C-TTG---T-----A--A-----GGAC-C--CT------------C-C---C-GT-A--AC-AA-T--G-----A-----T--G--C-GA-GC---C-G------A---TCAA-...C-A--CT-G---------C- 1537
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---ATT--C-A-------------A-A-----CC-TTGCT-------A-----G--GGAC-CATCA--C---GGG---C-A--TC----AC-----A-T--------C--------A--C-GACAG--CC-C--G---A---TCAA-...C----CT-G--G------C- 1909
TAL.CM.00.266 -----A--C-A-------------A-------C-G-TG---T--G-----A---A-AGAT----CA------------------C-G--GC----------G-----T--------G--C---G-C--C--------CA----C----GA--C--CT-----------C- 1717
TAL.CM.01.8023 --G-------AG--G--C------A-------C-G-TGC--T-----A--A---A-AGAT----CA--C---------------C-G--GC----A--G--G-----C--------A--C---G-C---C-G--G--CA----T--CCA---G--C--G---------T- 1215
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --G--T----AG-----C------A-A--T---C--G-C--T-----A--A---A-AC-C--A--T-----------------------AC--C-CA----G-----C-----------C---TTGG----G----G-C-T---AT-CATC-A--T--------G---C- 1968
VER.DE.x.AGM3 ---G-A--C-A------C-----TA-------C---G-AA-------T-----G--C---GGA--A------C-G------------T-A--AC-CA-T--G-----T--T-----C-----AGTC--CC----G-GCC-----ATGCATC-C--T------------T- 1509
VER.KE.x.9063 -----T--C-AG--T--------TA-------C---G-AA-C-----A--A--G--C---GGA--A------C-A------------T-A--AC-CA-A--------T-----------C--AGTC--CC-G----G---A---ATGCACC----CT-----------C- 2008
VER.KE.x.AGM155 -----A--C-A---T---------A-A---------G-AA-------A--A---------GGA--A--C---C-A------------T-T---C-CA-T--G-----C-----------C--AGTA-----G--G-GCC-A--GATGCACC-C--T--T---------C- 1997
VER.KE.x.TYO1_patent --G-----C-AG--T-----G---A-A--T--C--GG-AA-T-----A--A-----C---GG---A--G---C-A------------T-A--AC-CA-T--------T--T------------GTC--CC-G--G-GCC-A---ATGCACC-C--C--T---------T- 2005
WRC.CI.97.97CI14 --GGAT--C-A--C---------TA-A---------GTAT-------A--A----GAG-C-CA--A------C-A-----------C-AGC-C--AA-A--G-----T--T--G-----C--A--A--C-------G---A...-A-CAAC-A--CT-------G---T- 2030
WRC.CI.98.98CI04 ---GAT----A-ACT-----G--TA-A--------GGTC--G-----A--A----GAG-C-CA--A--G---C-G-----------C-AA--A---A-A--------T--------------AG----C-----G-G---A...-A-CA-C-A---T-----------T- 2048
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ---GAT----A-TCT--------TA-A--T-T---GGTC--T-----A--A----GAGTT-CA--A-----GC-A-----------C-AG--AC-AA-A--------A--T--------C--ACAG-----G----GCC-A...-A-AGTC-A---T-----------T- 992
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Gag p24 Capsid end Gag p2 start Gag p2 end Gag p7 nucleocapsid start
Gag-Pol fusion TF protein start

H1B.FR.83.HXB2 GACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTTGGCTGAAGCAATGAGCCAAGTAACAAATTCAGCTACC...............ATAATGATGCAGAGAGGCAATTTTAGGAACCAAAGA.................................. 1950
Gag __T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L__A__E__A__M__S__Q__V__T__N__S__A__T__.__.__.__.__.__I__M__M__Q__R__G__N__F__R__N__Q__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A ---------C--------G-----------------A-----G-----------G--------T------CA-C-GA--AGC..................---------------------------GG--CG..................................... 1399
H1C.ET.86.ETH2220 ------------------G--------T-C---C--A--------G--------G----------------AC---A--A-C..................-------------A-A---------A-GG--CT-A-.................................. 1321
H1D.CD.84.84ZR085 ------------------G--G--G---A-------A-----------------G-------------C-----G-G-CT--G-TGCC............-----------A-A-A---------A-GG-AC----.................................. 1470
H1F1.BE.93.VI850 ------------------G--------TA----------------------C--G--------T----C-...--------C..................-------------A-A-T-------A-GG-------.................................. 1287
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ------------------G---------A-------A-----------A-----G-----------G-CCT--GG-G----AG-AGCC............---------------A---------A-GG--C----.................................. 1356
H1H.CF.90.056 ------------------G--------TA-T-----A-----------------G---------------------A--AA---AGCC............-------------A------C----A-GG-------.................................. 1300
H1J.SE.93.SE9280_7887 ------------------G--------T--T--------G-----------------------------G--C---A-CAAC..................-----------A-----T--C------G----T-A-.................................. 1270
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------------------G-----G--TA-------A------A----------G-----------G---------C---T-..................G------------A------C----A-GG---T---.................................. 1146
H1O.BE.87.ANT70 -GT---C--------------------AACT--------C-----GC-A--A---------GCTAC--CCCAGC-AGATTTG-AAGGAGGATACACAGCAG--T-C-----A-----GC-AAA-CCA-TTAGG-A-.................................. 2013
H1O.CM.91.MVP5180 -GT---C-----A-----------G--AACT--C-------A-A-AC-A--A---------GCTTCT-CCCAGC-AGATTTA-AAGGAGGATACACAGCAG--T-C-----A-----GC-GAA-CCA--TAG--A-.................................. 1988
H1O.CM.94.BCF06 -GT---C-----A--------------AACT--C-------A-A-AC-A--A---------GTTACT-CCCAGC-AGA-TTA-AAGGAGGATACACAGCAG--T-C-----A-----GC-AAA-CCA--TAG--A-.................................. 2012
H1O.CM.96.96CMA102 -GT---C--------------------AACA--------C-----G--A--A---------GCYTC--CCCAGC-AGATATA-AAGGAGGATACACAGCAG--T-C-----A-----GC-AAACCCA--TAGG---.................................. 1443
H1O.CM.98.98CMA104 -GT---C--------------------AACA--------C-----G--A--A---------GC-TC--CCCAGC-AGATTTA-AAGGAGGATACACAGCAG--T-C-----A-----GC-AAA-CCA-TTAGG---.................................. 1445
H1O.CM.99.99CMU4122 -GT---C--------------------AACT--------C--G--GC-A--A---------GCTAC--CCCAGC-AGATCTG-AAGGAGGATACACAGCAG--T-T-----A-----GC-AAA-CCAGGAAGG-A-.................................. 1444
H1O.CM.x.pCMO2_3 -GT---C--------------------A-CT--------C--G--GC-A--A---------GCTAC--CCCATC-AGATTTG-AAGGAGGGTACACAGCAG--T-T-----A-----GC-AAA-CCAGGAAGG-A-.................................. 2017
H1O.FR.92.VAU -GT---T-----------G--------AACT--------T-----CC-A--A---------GCTTC--CCCAGC-AGATCTA-AAGGAGGATACACATCAG--T-C-----A-----GC-AAAACCA-TTAG-..................................... 1519
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --T---T--------------------AACT--------C--G--A--A--A---------GCTGC--CC...C-AGATCTG-AGGGAGGATACACAGCAG--T-T-----A-----GC-AAACCCA-GTAGG-A-.................................. 2012
H1O.US.99.99USTWLA -GT---C-----R-----------G--AACT----------A-A-A-----A---------GC-TC--CCCAGC-AGATCTA-AAGGAGGATAYACAGCAG--T-C-----A-----GC-AAACCTAGGTAGG-A-.................................. 1433
H1O.US.x.I_2478B -GT---C--------------------AACT--------C-A-A-A--A--A---------GC-GC--CCCATC-AGATCTG-AAGGAGGATACACATCAG--T-C-----A-----GC-AAACCCA-TTAGG-A-.................................. 2015
H1N.CM.02.DJO0131 ---G--C-----------G--G-----A-CG--------------GC-A--A--G--T---TCA--G---CAG...A----A--TAGT............G-CT-TGCA--AG-GA-A--C----AAGG-AT---G.................................. 1435
H1N.CM.95.YBF30 ---G--C--C--------G--G-----A-CA--------------GC-A--A--G--T---TCA--G--GCAGC-GC--A-A--TAGT............G-CT-TGCA--A--G--A--C----AAGG-AT---G.................................. 1517
H1N.CM.97.YBF106 ---G--C--C-----------G-----A-CA--------------GC-A--A--G--T---GCA--G-C-CA-...A----A--TAGT............G-CT-TG-A--A--G--A--C----A-GG-AT----.................................. 1515
H1P.CM.06.U14788 --AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C-----A-----T---GCAGC--CT-ATC-AG-TAGCCAAGAATTAAAAGGAGGGTAT-CA-CAGTTTTTATGC-GAG-G-AC-GAG--AG.................................. 1430
H1P.FR.06.RBF168 --AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C--A--A-----T---GCAGC--CT-ATC-AG-TAACCAAGATTTAAAAGGAGGGTAT-CA-CTGTTTTCATGC-GAG-G-AC-GAG--AG.................................. 1423
CPZ.CD.06.BF1167 ---T--C--------------G-----A-CA-----------G--CC-A--A-----C---CAG---AC-CAGC-GAAT-T--ATATGGTACAGGGG......-GAGCAGC-CCTCAAGGAAAA--AGGGGC-..................................... 2037
CPZ.CD.90.ANT A-----T-----A-----------C--A-C---------------G-----A-----T---GCTTCT-CT-AT---G--CAGGGAACC.........GCAG-CT-TC--------------GGA-AT-GAGG-G--AAA............................... 1380
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---------C--A-----G--------A-C---------T--G--------------T------------CA---C--CA-A-GT...............G-GT-TT-------G------AA-G---GA-C--CT.................................. 1509
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---------C--A--G--G--------A-CT--------------AC-A--A-----C----CA--G-C-CA--CAG--A---GT...............G-TT-T-----A-----A-------AAGG-AT----.................................. 1498
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ------C--C-----------G--C---TCT-----A--C-----A-----A-----------T--G-C--AC-CCA-T-T--TG.....................-----A-----T---G---A--TT--G-A-.................................. 1489
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------T-----A--G------------TCA--------T-----GC----A-----C--------G----AC--AA--..................GAA--CT-T-----A-----GGGACAA-AT-GA-CTCCTAAT............................... 1489
CPZ.CM.98.CAM3 ---------C-----------G-----A-C---------T-----AC----------T---------C--CA---CC-TA-A...............GGTG-GT-CC----A--G--A---AA-G----A-C--CT.................................. 1340
CPZ.CM.98.CAM5 ------C--C--------G--------A-C---------T------C----------C------------CA------CT-A...............AATG-GT-T-----------A---AA-G---GAGT--AT.................................. 1643
CPZ.GA.88.GAB1 ------T-----A--------------ATCT-----------G---C-A--------C---TCAATG--TCAG---CA--GG-GAGCA.........GATG-TT-CT-C----AG--AC-AGG-GC-GG--C--A-.................................. 2017
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ------C--C--A-----------C--G-CA--------T------C-A--A-----T---------A--CA-C-GA--AGC...............TCA---T-C-----A----CAGGGGGA--A-CT-CTCCT.................................. 1328
CPZ.TZ.00.TAN1 C-----C-----A-----G---------TCT----------AGA--C--------------GC-TC--C----GCAGGG-GA...............GTA-AT---C-----G----A--AAGACCACC-TT--A-.................................. 1591
CPZ.TZ.01.TAN2 C-----C-----------G--------TTCT----------AGA--C--------------GCAGC--C--AC-CAGG-............GGGGGAATA-AT---C----AG-G--A-GAAGACAACCTGT--A-AAG............................... 1593
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 A-----C--------G--------C--TAC-----------A-A-CC--------------GCAAC--CT--T---A---TAGGAGTAAATATGCTGCAG.........GGAG-TAAG--ACCATTA-GAA-G..................................... 1594
CPZ.TZ.09.UG38 T-----T--C-----------------TTC-----------A-A-AC----A---------GCATC--C--AC-G-.....................GCAG-TGG-GGAATA-ATATGTTACAAG-AGGAA-G-A-CCC...CTG......................... 1577
CPZ.US.85.US_Marilyn ------------A-----G----------CT-----------G--C--A--------C---T-----A-G-A---CC-CT-A...............AGCG--T-TC-A----A---A--CGC-G----G-C-G-G.................................. 1998

Gag p24 Capsid end Gag p2 Spacer start Gag p2 Spacer end Gag p8 Nucleocapsid start
MAC.US.x.239 ---G--T-----A--------G--G--G--A--G-----T---T-AA----A-----CC---AAG-G-CCCTCGCAC---TGC-AATCCCT......TTTGC-GCAGCC--ACAGA-GGGACCA.............................................. 2213
Gag __T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__Q__K__A__R__L__M__A__E__A__L__K__E__A__L__A__P__V__P__I__P__.__.__F__A__A__A__Q__Q__R__G__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
H2A.DE.x.BEN A--C--C--C-----G-----C-----A-----G--A--C--GC-AA----------CC-A-AAG-G-CT-TGGGAC--AGCC-TATCCCA......TTTGC-GCAGCC--ACA-....................................................... 2257
H2A.PT.x.ALI A--C--C--------------G-----A-----G--A--C---T-AA----A-----CT-A-AGG-G-CC-TG-CAC-----C-TATCCCA......TTTGCGGCAGCC--ACA-....................................................... 2250
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST A--C--C--------G-----T-----A-----G--A--C---T-AA----A-----CT-A-AGG-G-CC-TGGCAC----CC--ATCCCA......TTTGC-GCAGCC--ACAG....................................................... 1702
H2B.CI.x.EHO A-----C--C-----GA-------C--A--G--G--------GC-AA-------G--TT-A-AAG---CCTTG-CAC-TT-C---AATCCG......TTTGCCGCCGCT--ACC-A-AGCAGGG.............................................. 2228
H2B.GH.86.D205_ALT A--G--C--C--A--GA-------C--A--G--G--------GC-AA----C-----CT-A-AAG-G-CCCT--CAC-T--AC--ATACCG......TTTGCTGCCG-T--ACA-AAAGCAGGG-A-........................................... 2230
H2G.CI.92.Abt96 ------C-----A--GR----------A--G--A--A--C--GC--A-----------T-A-AAG---CCTT---CC-TA-AG--CTACCA......TTTGC-GCTGCT--ACA-AAA-CAGGAG-A........................................... 1632
H2U.FR.96.12034 A-----C-----A---A----------A--A--A--A--T--GC-GA----A-----CT-A-AAG-G-CCTT-C-AC-TATGC-TATACCC......TTTGC-GCAG-C--ACAGA-AGGCGGCCCA........................................... 1748
COL.CM.x.CGU1 AG-------C--------G--------A-A---C-------AG--GC-A--A--G--T---CAG--GT-CCAGC-AGAGAGA...............ACC-AC-----TG-AGT-AAG-CAGCA-AATG-TTC-ATTGTCAGGGAATAGGGCACTTAGCCAGAATGTGTC 1771
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -CAT-----C--A--G------------CAA--G--A-----GC-CA----G--G------GT-TC--CC-TG-GGGAG-GAGGAGGC.........CTT-CC---G-A--ACAGA-G...GGACCAGGAGGGCC-.................................. 1892
DEB.CM.99.CM40 ACAT-----C--A--G--G-----C--ACAG--A-----C---C--A----G--G--T---GC-TC--CCTT---AGAG--AGGGTCC.........CTAGGC---G-A--ACA-A-G-GAGGACCCCCTGGTTCT.................................. 1735
DEB.CM.99.CM5 -CAT-----C--------------T---CAA--G--A--CC-TC-GA----G--G--T---GC-TCG-CCTT---AGA---AGG-TCC.........CTGGGG---G-----CA-A-AGGAGGACAAGGAGG-G-T.................................. 1726
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -CA---C--C--------------G--A--A--A-----CC-TCCCAC---A--G---T-AGCTTC--C-TTTC-GAAGCAAGGGTTATGCCATGGTTCA-GG-AAGG-GCCCA-CC-CCAG-AGAA-GA........................................ 1732
DRL.x.x.FAO -TT---T--C-----T-----------A--------------G--CA----A-----T-----AG--CAGCAGGCAG-T.....................------------CAGAATCCCCCC--AGGT-C-CCG.................................. 1454
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --AT--C-----------G--------TACT--C-----------C-----A---------GCAGC--CCCACTCAGATCTA-AAGGGGGATATACAGCAG-CT-T-----A-A---GGGAAAC-ATC-AGGG-TTAAGAAG............................ 1427
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --AT--T-----------G--------TACT--C--A--------C--R--A--G------GCAGC--CCCACTCAGATYTA-AAGGGGGATATACAGCAG-CT-T-----A-AG--GGGAARC-ATC-AGGG-TTAAGAAG............................ 1507
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 A-T---T--C--------------G--ACAA--------T-AGC-AA---TA---ATG-----TA-T-G-CAG...........................-AT---G-C--AGTG--ACC-CAG-AA--GGGCCCC.................................. 2054
GSN.CM.99.CN166 T--------C--A--G-----G-----AACT--C--AT-T--GC-C--A--A-----C---GCAAC--CCCTC--AGGCA---GTTCA.........TAC-AC---G------A----CCCCC-G-A-GG---..................................... 1630
GSN.CM.99.CN71 T--------C--A--G-----G-----AACT-----AT-T---C-C-----A--G--C---GCAAC--C-CTC--AGGC...-G-TCA.........TAC-AT---G----A------CCCCCAG-A-GG---..................................... 1633
LST.CD.88.SIVlhoest447 --GG--C-----A--------------A-C------A-G---GA-------A---------GCAAC--CC-TGC-AAGTCAA-TGAGA.........CAG-AT---G-A--AGTGACACCACCA-----TGC-CAG.................................. 1128
LST.CD.88.SIVlhoest485 --AG--C--------------------A-C------A-G--AGA-------A--G------GCAAC--CC-TGC-AAGTCAA-TGAGA.........CAG-AT---G-A--AGTGACACCACCA-----TG-GCAG.................................. 1128
LST.CD.88.SIVlhoest524 --A------------------------T-C------AAG--A-A-C--A--A--G------GCAAC--CC-TGC-GGGGCAG-TGAAA.........CATC-C---G-----CA-ACACCACC---A--TGC-CA-.................................. 1122
LST.KE.x.lho7 --A---T--------------------T-CT-----A-G--A-A-A-----A---------GCTTC--CC-T-C-GCA-CAAGTAAGA.........CAA-AC---G-----GTCACTCCGC----A--TGCGCA-.................................. 2212
MND-1.GA.x.MNDGB1 -GA------------------T--G--ACAA-----A--C---T-AA----A---ATG-----AAC---GGT-GGACA-......TCA.........CAA-ATT-TG-----CAGA-AGGGCC-CAA-GA........................................ 1574
MND-2.CM.98.CM16 -CT---C--C--A--G--------C--TAAAT----A---CA-A-GA----A--G--T----AGG---CCCAGTCA.....................GCTG------------ATTCGGGAGGGCCACCG-GGG-C.................................. 1900
MND-2.GA.x.M14 ACT---------A-----G--G-----AAAAT--------CA-A-GA----A--G--C---CAGA-GA-GCAGTCA.....................GAAG-C----------ACTCGGGGGGACCACCG-GGG-T.................................. 1824
MND-2.x.x.5440 -CTG--C--C--A--G-----------TAAAT-C------CA-A-GA----A--G--C---CAG----C-CAGGCAG-T.....................G------------ACTCGGGGGGACC-CCG-GGG-T.................................. 1457
MNE.US.x.MNE027 ---G--T--C--A--------------A--A--A-------A-T-AA----A-----CC---AAG-G-CCCTTGCAC---GGC-ACTCCCT......TTTGC-GCAGCC--ACAGAAGGGACCA.............................................. 1693
MON.CM.99.L1_99CML1 ACAG--------------G-----T--AATG--C--AT-T--GA--C----A-----T---GCAGGG-C--T-GCCAAC............ATGCCCATG-AT---G-A---GCCA-AGGACCACCCC-A........................................ 1611
MON.NG.x.NG1 CCA---------A--G--------C----CA------AGC--GT-A--A--A--G--T---GC-AC--C--TT---AGCAAC-TGCCA...ATG......-AC---G-A--AG-CA-AGGAGG-.............................................. 174
MUS-1.CM.01.CM1239 -CAG-----C--A--G--------G--A-CA------T-C--GC-AA----A--G--T---GC-TCG-CCCTT-GACA-AAC-GT......CAGCTG...-AC---G----AG--.........GCC-GAGGG-A-.................................. 1597
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -CAG-----C--------G---------ACT-----AT-C--GC--A----A--G--TC--GC-TCG-CCTTC--ACAG--AGG-......ACACTG...-AC---G----AG---C---GGGAGCC-GGGG---G.................................. 1604
MUS-2.CM.01.CM1246 ACAG--C--C-----GA-T-AG------ATG--C---T----GC-GA----A-----C----CTA-T-CTTTG-GGCA-AAC---ATT...AACACCATC-AC---G-A--A---......CAG--TCC-AGG..................................... 1684
MUS-2.CM.01.CM2500 CCAG--T-----A-----T-----G--TATA--C--AT-C-A-T-AA----A-----C---GCATC--CTCT--GACAGAAC---ATT...GAGACCATC-AC---G-T---G-G......CAAG-TCC-AG-..................................... 1646
OLC.CI.97.97CI12 ------C-----A--------G-----A---T----A--------C--A--A-----GC----A-C---GCAG-TGGTGCAACAGAGACCAGCACCA......................................................................... 1785
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 A-----C-----A--------------ACAGT----A--C--G--CC-A--A-----C---CAA----CG-AT-GCG-T.....................--C---GCT--A-TGA-AGG-GGGCAA-GA........................................ 1155
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -CT------C--A-----T---------CAA--C-----T-----A-----A-----C---CAG--T-CT-AT-GCATG.....................--G---GCT--A-TGA-AGGGCAAG-A-GG........................................ 1155
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 A-----C--------G------------CAG-----A--TC-G--AC-A--A--G--C---CAAATGA-GCA--G-AAT.....................--C---GCT---CA-TCAGCAAAC.............................................. 1360
RCM.NG.x.NG411 A--------C--A--G-C------T--ACAG--C-----T--G--GC-A------------CAGATG--GCA--G-AAT.....................--C---GCC--ACAG--AGGACC---A--AGG-CCC.................................. 1372
SAB.SN.x.SAB1 T--T-----C--A--CA-T------G-ACAA---------C-TC-AA----G-----T----CAGCG-CCTTTC-GCA-CAA--AGTT......GGGAAC--CT-TG-----CA---GGCAAGACCC-GGGGTCCC.................................. 2228
SMM.CI.79.SIVsmCI2 A-----T--C------A-------G--A--A--G---------C-GA----A-----CT----GG---CCTTTC-GC-T-GAC-GCTCCCT......TTTGCGGCAGCC---CA-A-AGGAGG-G-AGTGAGG..................................... 1321
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---------C--A--G--------T--A--G--G--A--C---T-AA----A-----TT-A-AGG---CTTTCC-AC-----T-TTTGCCT......TTTGC-GCAG-C--ACA-A-AGGAGGA-CA--G........................................ 1307
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ------C-----A-----G--------T--G--G---------T-AA----A-----CC-T-AGG-G-CCCTTGGGC--A-CCAGCTACCA......TTCGCGGC-GCC--ACAGAAGGG-......CC-........................................ 1309
STM.US.89.STM_37_16 A-----------A--G--T--G-----A--A--G--A--T---C-GA----A-----CT---AAG-G--CTTCC-AC---ACC-ACTGCCC......TTCGC-GCAGCC--ACAGCAGGGA................................................. 1872
SUN.GA.98.L14 --G---C--C--A--G--T--G--G--GA-------A-G--AGA-CC----A---------GC-TCT-CTTTT-GGCAGCAAGTAGGA......AGACAAGCT---G-----CA-AA-TTACCACCC-GAA-C--CCAG............................... 2205
SYK.KE.x.KE51 TCA---T--C--A--G-----------ACAAT-C--A----A-C-A--A--A---------GTAATGAC-CA-C-CAGCTTG..................GGC-----A--AG-GCCA-GACAAG-A-G-A-TCCC.................................. 1655
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -CA---T-----A-----C---------TTA--C-------A-C-CA----A--G--C---GTAATG-CCCAGC-G----TA..................-AT---G-A--AG-GCCATCAAAAG--........................................... 2018
TAL.CM.00.266 CCAG--C-----A--G------------CAG------AGC--GC--A----A-----T---GCAG---CCTT---ACA-AAC---CAA...CAAGTCATAGCC---G-A--ACAG--GC-AGGAG-CCCA........................................ 1844
TAL.CM.01.8023 -CAG--------A--G--C--G-----TCAG------AGC---C-CA----A-----C---GCGG-G-CCTTG--ACAGAAC---CAG...CAAGTCATAGCC---G-A---...--AC-GGGAG-TCCG........................................ 1339
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ------T--------------------A--A-----A----AGC-CA---TA---------CAA---A-GCA-GGA.....................GTT-AC---G----AG---CACCGCGAG-AGGTAGGG-C.................................. 2083
VER.DE.x.AGM3 A--T--C-----A-----G--------AA-TT-C--A----A---GA----A---ATG---CAAA-TA-GCA--GCCAG.....................-AC--------ACAG---GG-CAG--AGGAAG-CC-.................................. 1624
VER.KE.x.9063 ---T--C-----A--------G--C--AA--T-C--A---------A----A---ATG---CAAA-CA-GCAG-C-CA-.....................-AC---G-----CA---GGCAGCAG-AGGAGT---G.................................. 2123
VER.KE.x.AGM155 ------C-----A--G--G-----C--AA-TT-C--A--C-A---CA----A---ATG---CAGA-CC-GCAG-G-CAG.....................-AC---G-A---CAG--AGG-GGA---GGAAG-CC-.................................. 2112
VER.KE.x.TYO1_patent A--G--T--------G--------C--AA--T-C--A----A---AA----A---ATG---CAGACCA-GCA----CA-.....................-AC---G-----CAG--AGG-CCA-AA-GA---..................................... 2117
WRC.CI.97.97CI14 A-----------A-----------G--A--AT----AAGC-A-A-AA----AC----TT-ACAAG---CTTTG...CAT...T-ACAG............GCC---G-A--ACAG-CAGGAGCA-AACCT........................................ 2142
WRC.CI.98.98CI04 ---T--------A-----------G--A--AT----AAGC-AGA-AA----AC----CT-ACAGG-G-CTTTG...AGC...T-TCAG............GC----G----ACA-CAGCCAG-G-AACCT........................................ 2160
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ------------------------T--A---T----AAGT-A-A-AA----AC-----T--CAGG---CCCTG...--CCAAT-ACAG............GC----G-A--ACAGCAGGCAG-C-A-........................................... 1104
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H1B.FR.83.HXB2 .......................................................................AAGATTGTTAAGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACACAGCCAGAAATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAG........................... 2022
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H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................-GA-GAA-------------C--------------A---CT-----A------T------------------........................... 1471
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................-GAGCAA----A--------C--------G---------CT------------------------------A........................... 1393
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................--A-----------------C-------------------T---A--------T------------------........................... 1542
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................-GAG-------A-----T-----------------A----T------------------------A------........................... 1359
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................-GA-C-A-C--A-----------------G-----A--TCT-------------------------------........................... 1428
H1H.CF.90.056 .......................................................................--AT-------A--C-----C-----------G--A----T-------------------------------........................... 1372
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................-GA---------------------------C----A----T---A-A---C--------------A------........................... 1342
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................--A-----------C-----C-------------------T------------------------A------........................... 1218
H1O.BE.87.ANT70 .......................................................................GGA-C-A-A--A--------C-----A-----G--A--T-T---A--------TC-A--A------------........................... 2085
H1O.CM.91.MVP5180 .......................................................................GG-CCCA-A--A--C-----------A-----G--A--T-T---A-A---C--TC-A--A-----A----G-........................... 2060
H1O.CM.94.BCF06 .......................................................................GG-CC-A-A--A--------C-----A-----T-----T-T---A-AG-----TC-A--A-----A-G--G-........................... 2084
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................GGACC-A-A-----------C-----G-----G--A--T-T---A-A------TC-A--A-----A-GG--A........................... 1515
H1O.CM.98.98CMA104 .......................................................................GGACC---A-----------C-----G-----G--A--T-T---A--------TC-A--A-----A--G--A........................... 1517
H1O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................GGACC-A-A--A--------------A-----G--A--TCT---A--------TC-A--A--------G--A........................... 1516
H1O.CM.x.pCMO2_3 .......................................................................GGACC-A-A--A--------------A-----G--A--TCT---A--------TC-A--A-----A--G--A........................... 2089
H1O.FR.92.VAU ....................................................................AAAGGACC-A-A--A--------------A-----G--A--TGT-A-A-A------T--A--A-----A--G--A........................... 1594
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .......................................................................GG-CC-A-A--A--------------A-----G--A--TCTG--A--------TC-A--A-----A--G--A........................... 2084
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................GGACC---A--A--------------A-----G--A--TGT---A--------TC-A--A-----A--G--A........................... 1505
H1O.US.x.I_2478B .......................................................................GG-CC-A-A--A--------C-----A-----G--A--T-T---A-A------TC-A--A-----A--GCGA........................... 2087
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................-GA-CCA---GA--------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-G-GG-........................... 1507
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................--ACCCA----A--------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-G-GGA........................... 1589
H1N.CM.97.YBF106 .......................................................................--A-CCA----A-----T--------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-G--G-........................... 1587
H1P.CM.06.U14788 ..........................................................................CCA--------C--T--C-----A----T---A----T---A-AG--C----A---A-----A-G--G-........................... 1499
H1P.FR.06.RBF168 ..........................................................................CCA--------C--T--C-----A---AT---A----T---A-AG--C--T-A---A-------GG--A........................... 1492
CPZ.CD.06.BF1167 .......................................................................GGA-ACA-A--A-----T--------A--GAT------T-----A-----------A-----A--A-G----........................... 2109
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................-GACC-C-C--A-----T--C--C--T-----G--C--T--T--A----------A------A--A-GG--A........................... 1452
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................-G--AAA-C--A--C--T--------------------TTT---A-----C-----------A--A-GG---........................... 1581
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................----CCA-C--A--C--T--------T-----G--C--TCT---A-----C--T-A---A-----A------........................... 1570
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................-GA-----G--A--C--T--C--------G-----T----T---A-----C--T--A--------A-G---A........................... 1561
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................--A-AGA----A--C--T--------A--------A---CT---A--G--C--------A--CC-A-G----........................... 1561
CPZ.CM.98.CAM3 .......................................................................-G--AAA----A--C--T--C--------G-----A--TTT---------C-----A-----C--A-GG---........................... 1412
CPZ.CM.98.CAM5 .......................................................................----AAA----A--C-AT--------------------TGT---T-----C-----A-----A--A-G----........................... 1715
CPZ.GA.88.GAB1 .......................................................................-GA-AAA-A--A--C--T--------G--------T---CT---T--------T-AA--A--A--A-G---A........................... 2089
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................-G--GA--C-----C-----------A--G-----T--T-T---A--------T-AA--------A-G----........................... 1400
CPZ.TZ.00.TAN1 ....................................................................AAGGGTCAGC-GC-------T--C-----G----T---C--T-----A--------T-----T--A--A--G--A........................... 1666
CPZ.TZ.01.TAN2 .......................................................................GGTCAGT-GC-------T--C-----A--GAT---C--T-----A--------------T--A--A--G--A........................... 1665
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................GG-CAGC--C-A-----T--------A---TT------T--G--A-A---C--T--A-----A--------A........................... 1666
CPZ.TZ.09.UG38 .................................................................AGGAAAGGCCAGC-GC----------------G---CC------T-----------C-----A-----A---------........................... 1655
CPZ.US.85.US_Marilyn .......................................................................-GA-AAA-C--A-----T--------------G--A--TCT------------------T--A--A-G---A........................... 2070
MAC.US.x.239 ....................................................................AGA---CCAA---------GG--------G-----G--A---T-T--A--GC-A-----A-----A--A-G-C--........................... 2288
Gag .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__K__P__I__K__C__W__N__C__G__K__E__G__H__S__A__R__Q__C__R__A__P__R__R__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__._
H2A.DE.x.BEN ....................................................................AGA---GCAA---G--A--GG--C-----A--G--G--A---T-G--A---C-G---C-A--A-----A-G-C--........................... 2332
H2A.PT.x.ALI ....................................................................AGA-G--CAA-------C-GG--------A--G---------T-G--A---C-A---C-A--A--C--A---C--........................... 2325
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ....................................................................AGA-G--CAA-------C-GG-----C--A--G---------T-G--A---C-A---C-A--A-----A-G-C-A........................... 1777
H2B.CI.x.EHO ....................................................................AAG-G--CA--G-CA--C-GG--C--C-----G-CG--A--T--------GC-G----A---------A-GGC--........................... 2303
H2B.GH.86.D205_ALT ....................................................................AGAGG--CA--G-CA--C-GG--C---------C-G--A-----------GC-A--------------A-G-C--........................... 2305
H2G.CI.92.Abt96 .................................................................AAAAGG-GC-CAA-A--A----GG-----------G--G--A--T----TT---C-G-----A-----C--A-G-C--........................... 1710
H2U.FR.96.12034 ....................................................................AGG-G-CCA--C-GA----GG--C--------G-----A-----T--A--GC-G--T-AA--------A-G-C--........................... 1823
COL.CM.x.CGU1 CCAAAAGACCAATAGGAGGAGCCGGTCGAGGAAGAGGCCGAGGACGGGGAGGCTTTAGAGGAGCTCCCAGA-G-CCA--G-G------T-CC--CAATC-G-----A----TGCAA---G----TCCC.......................................... 1899
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ..............................................................AGACCTGGG--T-GAA---GA--C-AT--------AC--ATT--C--TGTTCAA-AGG-C--T---AAG--C--A-C-GTT........................... 1973
DEB.CM.99.CM40 ....................................................................AGA-GACAGA---GA--C-----------AC--ATT--A--TCTCCAA-AGG-C----AAAGA-----A--G-CC........................... 1810
DEB.CM.99.CM5 .................................................................CCTAGA-GACAGC---GA--C--T--------AC-GATT-----TGTGCAA--GG----T-AAAAG-----A---GTT........................... 1804
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .......................................................................-G-GGAC---GA---------------C--ATT--A---CT-----AGG----T--AAAG--C-A--G-GT-ACT...............CAACCAGGA 1816
DRL.x.x.FAO ...............................................CGGGGACCCAGGGGACCCCCTCCA--A-ACCC--GA---CCA--C--C--GC-GTTT--A--T--CCTG---C-A--T-CAAAG-----A------........................... 1550
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................GG-CCA--A--A--C-----------G--G-T---A--T-T---A-A------T-----A--C--A-G----........................... 1499
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................GGACCA--A--A--C-----------G----T---A--T-T---A-A------T-----A--C--A-G----........................... 1579
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ....................................................................CGAGG-CCGC-A--A--C--T------------TTT--A--T-TGCAA--GG-A----A---A--A--AC-G-TC........................... 2129
GSN.CM.99.CN166 ....................................................................GGA--A-CCCCA--A----AT--------AC--TTC--A---CT---A---G----TCCTAAA--C-AAG---GA........................... 1705
GSN.CM.99.CN71 ....................................................................GGA--A-CCCCA--A----A---------A--GTTT--A--T-TC--A---G-C--TCCCAAA--C-A-G---GA........................... 1708
LST.CD.88.SIVlhoest447 ...................................GGAAGGTTTGTAAGAACAGGAGGAGGAGGCCCTAGA---CC-T-A-CT--C--T--------A--GCC---T--T-----A----TG--T--ACAG-----AC-GG--........................... 1236
LST.CD.88.SIVlhoest485 ...................................GGAAGGTTTGTAAGAACAGGAGGAGGAGGCCCTAGA---CC-T-A-CT--C--T--------A--GCC---T--T-----A----TG--T--ACAG-----AC-GG--........................... 1236
LST.CD.88.SIVlhoest524 ...................................GGGAGATTTGTAAGAACGGGGGGAGGTGGCCCAAGA-GACC-C-C-CT--------------G--GCC---A--TT----A-A--TG------CAG-----AC-GG-A........................... 1230
LST.KE.x.lho7 ...................................GGCAGGTTTGTGAGAACAGGAGGAGGAGGTCCCAGG--ACCCC-C-CT--C-----------A--GCC---T--------A----TG-----ACAG--C--AC-GG-A........................... 2320
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...............................................GGACCAGTTAGACAACCTACTGGA-G--AACC--TC--C-----C---AAT-----------TGT---A--GTTC-T--A---------A-GG--A........................... 1670
MND-2.CM.98.CM16 .....................................................CCCCCGAGACAACCTCCT-GA-ACA-C-GA--CCCT--C-----A---TTT--T--TGGGCTG--GG-C--T-TAAG----C-A------........................... 1990
MND-2.GA.x.M14 .....................................................CCTCCGAGACAACCCCCT-GA-ACCCC-GA---CC---C-----A-GGT-T--A--TGTTCTG---G-C--T--ACT---C--A--G---........................... 1914
MND-2.x.x.5440 .....................................................CCCCCGAGACAACCCCCT-GA-ACCC--GA--CCC------C--A--GTTT--A--TGT-CTG--GG-------A-----A--A--G-GA........................... 1547
MNE.US.x.MNE027 ....................................................................AGA---CCAA---------GG--------G-----G--A---T-T--A--GC-A-----A-----A--A-G-C--........................... 1768
MON.CM.99.L1_99CML1 .................................................................AGGAAGGGACAACCC--A--C-----------A---TTT-------TG--G-A--------AA-----CCAA-GG-G-........................... 1689
MON.NG.x.NG1 ..................................................RGTCAGCCACGCCGACAAGGCRW-CAAA-C-G-----AT--------G---TTT--A--TGTG--A-AG--C--T-CT--T--C--A--G-CA........................... 267
MUS-1.CM.01.CM1239 ..................................................GGCAGCCAGGGAGGTCCCAGGGGA-ACCC--G-----A---C-----GC-GTTT--A----TG--A----GC---CCCAAG--A-AA-CT-G-........................... 1690
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ...............................................GGCAACGGCAGCCAGGGAAACCGAGGA-A-CCC-GA--C-A---C-----GC--T-T--C---GT------GG-----CCCAAA--C-----C--A........................... 1700
MUS-2.CM.01.CM1246 ...............................................GGAGTAATGGGAAAAAAGAGGGAA--C-GCACACGT--C-A---C-----AC--TTT--A--TTTG--A---G-----CCCAAG----A-TCT-CC........................... 1780
MUS-2.CM.01.CM2500 ...............................................GGAGGGGCCGGAGGAGGGCCTAGA-G--CCCCACG---C-----C-----GC--TTC--A--T-T-----A-G-----CCCAAA--A--AGTT-G-........................... 1742
OLC.CI.97.97CI12 .....................................................GGAGGAGGGCCTCAGCAAGG--GGC-G-G-----AT--------T-G-TTT-----T--TAAA-AT-----TTCACAAAAGG-TCC-.............................. 1872
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .........................................TCAGGCCCGCCAAGAGGACAAGGAGGAAAG-CAT-CT-G--A----A---C-----A--GTTG-------TTT-A---T----T-AA-----C--A-G---A........................... 1257
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .........................................TCAGGGCCACCAAGAAGAGGTGGAGAAAGACCAG-ACCA--A----A---------A---AC---A--T-TTT----GTT---T-A---------A-G---A........................... 1257
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .........................................AGGGGGCCTCCAAGAAGATCAGGAGGAAATCCA-A-T-A-GA----A---------T--GCC---A----TTT-T---T----T-AA--------A-GG---........................... 1462
RCM.NG.x.NG411 ..................................................CCTAAACTAGGGGGAGGACCT-G-T-CC-C--A--C-AT------------AC---T--T--T--T---T------AAA-AAG---A--G--A........................... 1465
SAB.SN.x.SAB1 ............................................TTAGGGGGAAGAGGTAGACCTCTGAACCCA-A-A----A----A---------A--GCCT--T---CTG--T---TT---T-A-----------G-C-A........................... 2327
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................-G-CCAA-C--A----GG--------G--G-----A----GT--T--GC-A--T-A---A-----A-GGC--........................... 1393
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................-G--CA----G-----GG---C----A--G-----A--TT-T--A--GC-A--T-A---A--C----G-C--........................... 1379
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................-GC-AA--C-GA--C-GG--C------------------T----G--GC-G--T-AA--A--C--A-G-C--........................... 1381
STM.US.89.STM_37_16 ....................................................................CGA-G--CA--A--A--C-GG--------G----C---------T--A-A-C-G--T-AA-G---G--A-G-C-A........................... 1947
SUN.GA.98.L14 ...................................GGGAGGTTTGTAAGAATAGGAGGAGGAGGACCTAGG---CCCA-G-CT-----T--------T---CC---A--TCT---A-ATC-G-----A-AG--A-A----GGA..................CCACCCGGC 2322
SYK.KE.x.KE51 .................................................................AGGAGAGG-CCAACA-GA--C--T--------GC-GTT---A--TCTTCAA-A-G-C---CCTAGG--A-AA--GCTT........................... 1733
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ....................................................................AGATCA--GA----A--C-A---------GC--ATT-------TGCAA-A-G-C----AAAAG--ACTT---GCT........................... 2093
TAL.CM.00.266 ......................................AGGGGGAGAGGGGGACCTAGAAGGAACCCCCCAGG-CAGA---G-----AT--C-----A---TTT--C--T-T---A-AG--C---CC------GCC--G-C--AAGGTG............CCGCCAGGC 1964
TAL.CM.01.8023 ......................................AAAGGGAGAGGGGGACCAAGAAGAACTCCCCCAGGACAAA-C-GA----AT-----------GTTT-----T-TT--A-A---C--TCC---T---CA---GCCACGGGGG............CCTCCGGGG 1459
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ..............................................................AGAGGCAGAGGCCCACCCCGC--C-----A-----AC--ATT-----T-T-CAA-A-G----TCCAAGAG-AG-ACC---C........................... 2164
VER.DE.x.AGM3 ....................................................................AGACCCCCA--A-------A---------A---TTT--C--T-TGCAA---C-A---CCT-AA--A--A--G-T-........................... 1699
VER.KE.x.9063 ..............................................................AGACAGAGACCCCCAC-A--A----A------C--A---TTC--A----TGCAA--GC-A----CA-AA--A--A--G-TA........................... 2204
VER.KE.x.AGM155 ....................................................................AGACCCCCGCCA-------A---C-----A---TTT--C----TGCAG--GC-G--TCCT-AG--A--A----TA........................... 2187
VER.KE.x.TYO1_patent ....................................................................AGACCCCCAC-A-GA----AT--------A---TTT--C--T-TGCAA---C-A--TCC--AA--A-------CA........................... 2192
WRC.CI.97.97CI14 ....................................................................AAAGG-CCAA---GA-----T--------AC--ATT-----T-TG--A-A-G-A--TCCCAAG--A-A----CCAGTCCCTATGAGAAGAGGACAGGGACCC 2244
WRC.CI.98.98CI04 ....................................................................AAAGGACCAA---GA--------------AC-GATT-----T-TG--A-A-G-C--TCCCAAG--A-A----CCAGTCCCCTTGAGAAGAGGACAGGGACCC 2262
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ....................................................................AGAGGACC-C-A-GA-----T--------AC--ATT-----T-TG--A-A-G----T-A-AAA--A-AA-GGTCTCCTCAGCAAAGG......GGACCTCCC 1200
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Gag p7 nucleocapsid end Gag p1 start Gag p1 end Gag p6 start
Pol start

Gag-Pol -1 ribosomal slip site

H1B.FR.83.HXB2 GGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGTACT...........................GAGAGACAGGCTAATTT.TTTAGGGAAGATCTGGCCTTC......CTACAAGGGAAGGCC.........AGGGAATTTTCTTCAGAGCAGACC.. 2147
Gag _G__C__W__K__C__G__K__E__G__H__Q__M__K__D__C__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__R__Q__A__N__F#__L__G__K__I__W__P__S__.__.__Y__K__G__R__P__.__.__.__G__N__F__L__Q__S__R__P__
Pol _F_#_F__R__E__D__L__A__F__.__.__L__Q__G__K__A__.__.__.__R__E__F__S__S__E__Q__T__.
H1A1.UG.85.U455_U455A --------------C--G--A--------------------C--C---...........................-----------------.---------A--T--------......-A-------G-----.........-----------C------------.. 1596
H1C.ET.86.ETH2220 -----------------------------------------C-----C...........................-----------------.--------GAC-T--------......-A-------------.........---------C--------------.. 1518
H1D.CD.84.84ZR085 --------------------------------------------C---...........................--A--------------.---------A--T--------......-C-------------.........G-----C-----------------.. 1667
H1F1.BE.93.VI850 -------------------GA--------------------C--C---...........................--A--------------.---------A--T--------......-A-------G-----.........C--A-----C--------------.. 1484
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----------------------------T-----------C--C--G...........................-----------------.---------A--T--------......-A-------G-----.........-----------------A---GA-.. 1553
H1H.CF.90.056 -------------------GA--------T--G--------C--C--A...........................-----------------.---------A--T--------......-AG---A--G-----.........---A--------C--------G--.. 1497
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----------------------------------------C--C---...........................-----------------.------------T--------......-AG---A--G-----.........------C-----C-----------.. 1467
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----------------G-----------T--G--------C--C---...........................-----------------.---------A-----------......-C-------G-----.........------------------------.. 1343
H1O.BE.87.ANT70 --T--C------------C-------T-----------------C-GAAAT........................-GA-A------A-----.------C--ATA-------C-......GGGGGGCACG-----.........---C----A-G-G-----........ 2207
H1O.CM.91.MVP5180 --T--C------------C-------T-----------------C-AAAAT........................-GA--------A-----.----------TA-------C-......GGGGGGCACG-----.........---C----A-G-G----A........ 2182
H1O.CM.94.BCF06 --T--C------------C-------T-----------------C-AAAAT........................-GA--------A-----.----------TA-------C-......AGGGGGCACG-----.........---C----A-G-G----A........ 2206
H1O.CM.96.96CMA102 --A--C-----------GC-------T--------------K--C-GAAAT........................-GA-A------A-----.------C--ATA-------C-......GGGGGGCACG-----.........---C----A-G-G----A........ 1637
H1O.CM.98.98CMA104 -----C-----C-----GC----T--T-----G-----------C-GAAAT........................-GA-A------A-----.------C--ATA-------C-......GGGGGGCACG-----.........---C------A-G----A........ 1639
H1O.CM.99.99CMU4122 --T--C------------C-------T-----------------C-GAAAT........................-GA-A------A-----.---------ATA-------C-......GGGGGGCACG-----.........---C----A-GCA-----........ 1638
H1O.CM.x.pCMO2_3 --T--C------------C-------T-----------------C-GAAAT........................-GA-A------A-----.---------ATA-------C-......GGGGGGCACG-----.........---C----A-GCA-----........ 2211
H1O.FR.92.VAU --T--C------------C-------T--T--------------C-AAAAT........................AG-------A-A-----.----AA---ATAT------C-......GAGAGGCACG-----.........---C----A-G-G---GA........ 1716
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --T--C------------C-------T-----------------C-AAAAT........................-GA--------A-----.---------ATA-------C-......GGGGGGCACG-----.........---C----A-GCG-----........ 2206
H1O.US.99.99USTWLA --T--C------------C-------T-----------G-----C-GGAAT........................-GA--------A-----.----------TA-------C-......GGGGGGC-AG-----.........---C------A-G----AGCA-ATGC 1635
H1O.US.x.I_2478B --T--C------------C-------T--T--------------C-GAAAT........................-GA-A------A-----.------C--ATA-------C-......GGGGGGCACG-----.........---C----A-A-G----A........ 2209
H1N.CM.02.DJO0131 -----------------GC-A--------T----------------AAAAT.....................GAA-GA--------------.------A---GG----T--C-......--T---A--G--A--.........---C--C--C-CC----CA-C-A-AA 1640
H1N.CM.95.YBF30 -----------G-----GC-A--------T----------------AAAAT.....................GAA-GA--------------.-----------G----T--C-......--T---A--G--A--.........---A--C--C-CC----CA-C-A-AA 1722
H1N.CM.97.YBF106 -----------G-----GC-A--------T----------------AAAAT.....................GAG-GA--M-----------.------A---GG----T--C-......--T---A--G--A--.........---A--C--C-CC----CA-C-A-AA 1720
H1P.CM.06.U14788 --R--------G------C-------T--T-----------C--C-AATCA........................-GA--------A-----.-------------------C-......GGGGGGCAAG-----.........---C--C-A-G-A----AACA-GT.. 1627
H1P.FR.06.RBF168 --A--C-----G------C-------T--T-----------C--C-AATCA........................-GA--------A-----.------A------------C-......TGGGGGCAAG-----.........---C--C-A-G-A----AACA-GT.. 1620
CPZ.CD.06.BF1167 --A--------G------C-------T--T--GC----G--C--C--A.....................CAGTCAA-A--TGGA-TA-----.---------ACG-ACC--C-G............-T-GG--TGCAGACCAGG-AATTT-G-G-AGA-TCAG--T-AGA 2245
CPZ.CD.90.ANT -----C----G-------C-------------GC-T---A-C---C-AGCAACA..................AATACAG--A-A-TA-----.---------ACCGACC--CA-...GTGG-GGGG-T-C--A--.........------C---G-G----AGGAGGAAG 1591
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --G--C------------C-A--G--G--T--G--A-----------AGCT.....................GGA--C--------------.---------AGGT---T--C-......G-GG-GC--GG-AT-.........-AA--GACCAGGGA-CTT-CTG-AGG 1714
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----C-----------GC-A--G-----T--------G--C--C-GAAGT.....................GGA--A--G-----G-----.----------G--------CT......--C---A--G-----.........---A-----C-CC----CA-C-A-AA 1703
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----------------GC-A------------CA----A-C--CC-CGAT........................AT-CA--G---G-----.---------A---------C-......-CG---A--G-----.........---------C--C----AG-----AG 1691
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----C-----G------C----G-----T--G-------------A-CAAAATAAT..................-GA--G...AT------.------A--A-AT------C-......--GGGG---G-----.........------C-A-G-G--AG----GAA.. 1692
CPZ.CM.98.CAM3 --A--C-----G-----GC-A--G--G--T---------A-C--CC-AGCT.....................GGA--A--------------.---------AGGT---T--C-......G-GG-GC--GG-AT-AAAGAGACC------C--C--G---G----GAA.. 1552
CPZ.CM.98.CAM5 --A--C--------C---C-------G--TA-C--------A-----AACTGGA.....................-GC--------------.----------GAT---T--C-......G-GG-GC--G--AT-AAAAAGACC------C----CG---G--G-GAA.. 1855
CPZ.GA.88.GAB1 ---------CGG-----GC-A--G-----------------C--C--A...........................-GA-------TG-----.---------AGGT--------......-CG--GC--G-----.........---C--C---G-G----A----A-.. 2214
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --A--------G--------A--------T--G-----G--C--CCAAAAT.....................GAA-GA-------TG-----.-------GG-GG---------......-CGG-GC--G-----.........------C----CC--A--G-AGGT.. 1531
CPZ.TZ.00.TAN1 --T--C----GG------C-A--G-----T--------G--C--C--CACCAGAAAC...............AACAGC-CTGG--TA-----.---------ACG-ACC--C-T......G-GGGG-T-C--A--.........------C---G-G----A--CC--.. 1803
CPZ.TZ.01.TAN2 --T--C----GG-----CC-A--------T--G--------C-----CACAAAA............AATAACAATAGCCC-GGA-TA-----.----------CG-ACC--C-T......G-GGGG-T-C--A--.........G-----C---G-A----A--CC--.. 1805
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----------GG------C----G-----T-----------C--C--A...............GCCAGAACTAACA-T-CTGG--T------.---------ACG-ACC--C-T............-T-GG--TGCAGACCAGGGAATTT-G-G-AAA-C-A-CC-GAGA 1808
CPZ.TZ.09.UG38 -----C----GG-----TC----------T--G--------C--C--AGGAAGA...............CCCAACA-TTC-GG--TA-----.---------ACG-ACC--C-T......A-GGGG-T-C--A--.........----------G-G----A--CC--.. 1792
CPZ.US.85.US_Marilyn --G--C-----G-----GC----------T-----------C--C--AGCAGGA.....................A-C--------------.---------ACAT---T-CC-...ATCG-GG-GC--GG-AT-AAAGAGACC------C--C--GG-A-A---GAA.. 2213

Gag p8 Nucleocapsid end Gag p1 Spacer start Gag p1 spacer end Gag p6 start
Pol start

Gag-Pol -1 ribosomal slip site

MAC.US.x.239 --A--C--------------AATG-AC--TGTT---GCCA-A--CC-A...........................--C--------GGG---.------CCTTGGTCCATGGGG............AAAG-A---.........CC-C-----C-CCAT-GCTCA..... 2404
Pol _F__F__R__P__W__S__M__.__.__.__.__G__K__E__.__.__.__A__P__Q__F__P__H__G__.__.
Gag _G__C__W__K__C__G__K__M__D__H__V__M__A__K__C__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__D__R__Q__A__G__F#__L__G__L__G__P__W__G__.__.__.__.__K__K__P__.__.__.__R__N__F__P__M__A__Q__.__
H2A.DE.x.BEN -----C-----G-----C---CC-------ATC---GC-A-C--CC-G...........................--A--------AGG---.-------TT-GG-CCA-GGGG............AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCGT--C-CA..... 2448
H2A.PT.x.ALI -----C-----------C---CC------T-TT---GC-A-C--CC-A...........................--A---------GG---.-------CTTGG-CCATGGGG............AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCGTA-C-C-..... 2441
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -----C-----------C----C-------ATC---GC-A-A--CC-A...........................--A--------GGG---.-------TT-GG-CCATGGGG............AAAG-A---.........CC-C-----C-C-GT-GC-CA..... 1893
H2B.CI.x.EHO --A--C------------C--C--------ATC---TC-A-A--CC-A...........................--A--------GGG---.-------TTCGG-CCCTGGGG............AAAG-A---.........TC-C-----C-CCGTCCAGGC..... 2419
H2B.GH.86.D205_ALT --A--C--------------AAC-------ATC---TC-A-A--CC-A...........................--A--------GGG---.-------TTAGGACCCTGGGG............AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCAT--C-CA..... 2421
H2G.CI.92.Abt96 --G--C-----G-----G---CC---C---ATT---GCCA-A---C-A...........................-----------AGG---.-------TTTGGACCTTGGGG............AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCAT--C-CA..... 1826
H2U.FR.96.12034 --A--C----------A----CC-------A-C---GCTAGC--CC-A...........................--A-CCA---TGGG---.-------CTTGG-CCTTGGGA............AAA--A---.........TC-C--C--C-CCAT-GC-CA..... 1939
COL.CM.x.CGU1 ...........................................................................A-C-AG-----A-----.-------GCA-C-A--GGGGTGGA..................GCTACAGAC--CC-TC--C-CC-C........... 1964
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 A-A--C-TC------CA-C--AC---G---ATGGCA---A-C--CC-A...............AAAGCAGCTCCTC--TC-A--AA------.---------AC-TCCCTGGGG............-A-G--AG-CCC......CA----.................... 2089
DEB.CM.99.CM40 AAA----TT--------GC-------C---ATTGCA---A-----GGA........................CAGACTCCGAG---A-----.---------T-CTCCCTGGG-............CTCC---AGACC......CA----C-----AG-AG-A-TTGGGA 1937
DEB.CM.99.CM5 AAA--C-TC--------T-----G--C---AT-GCA--GA-C---GGA........................CAA-TACC-AG---A-----.---------TGCTCCCTGGG-............CTCCC--AGACC......CA--------T-GG-AG-G-TTGGGA 1931
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -CG--C-TT------------CT---T--T---GCA--GA------GA............AGTAACACTAATGATC--G------TA-----.---------TGGTCTTGGGAG............-AAG-AT--TCC......CA----C---G-A---TA-TAC--TC 1955
DRL.x.x.FAO --A--C-TT-GG------GCTTT--AT--TATGT-A-G-A----C..............................CCA-A-----TG-----.---------T-CTCCCTGGGG............CA-CG--AAACC...CAGGAATTT-CC--AGGCCTC........ 1666
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --A--C-----------GC-A--T--G--------------C--C-GATCA........................-GC--------G-----.---------ATA-------C-......AGGGGGC-AG-----.........---C--C-A-G-G----AGCA-GT.. 1627
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --A--C-----------GC-A--G--G--------------C--C-GATCA........................-GC--------G-----.---------ATA-------C-......AGGGGGC-AG-----.........---C--C-A-G-G----AGCA-GT.. 1707
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 AAA--C-TT--G--C--C--AATT--C--TATGGCA-----C--C-AG...........................A-TG-------A-----.-------T-TGG-CATTGGGG............A---GC-AAACC...AAG-AATTT-G-G-AAT-C--AG--GACA 2256
GSN.CM.99.CN166 AAG--C-TT--------C-GA-C---G---TTT-GC---CCA----GA...............ACAGGGACACCAATC-AGG--CT-T----.-----ACCTTGG-C--GGGCG............CC-CC-AG-CCC......CA----C----CAGTA-CTTTC-TGC 1841
GSN.CM.99.CN71 AAG----TT--------C----C-------TT-GCT-GGC-A--C-AAACA...............GGAACACCA-CC-AGG--CT------.-----ACCTTGG-C--GGGCG...............-C-AG-CCC......CA----C----CAGTA-CTTCC-TGC 1841
LST.CD.88.SIVlhoest447 --A--C-----C-----T-GCA-G-A---TAGGT-TGCTC-A---C-AAAGCCT.....................A--G--A---TA-----.------CT-TGGACCCTGGAG............-A-TG-T--TCC......---A--C----C-TT--TGG-GGGGA 1366
LST.CD.88.SIVlhoest485 --A--C-----C-----T-GCA---A---TAGGT-TGCTC-A---C-AAAGCCT.....................A--G--A---TC-----.------CT-TGGACCCTGGAG............-AATG-T--TCC......---A--C----C-TT--TGG-GGGGA 1366
LST.CD.88.SIVlhoest524 -----------C-----TGCTA---AC---AG----GCCC-G--CC-AAAACCA.....................A--G-GA---TG-----.-------T-TGGTCCCTGGAG............-AATG-A--TTC......---C--C----CAATC-TGG--GGGG 1360
LST.KE.x.lho7 --T--------C-----C-GTA---AG--TAG-T-TGC-C-G--CC-A.....................AAACCAA-AG--A---TG-----.------AT-TGGTCCCTGGAG.........--GCAA-CCT--AGG......CAATT--CC---A-T-G-AG--G-.. 2451
MND-1.GA.x.MNDGB1 --G--C-----T------GCAATG-AT--T--G-AAGCTC-A--CC--...............AAGCCAGCTCAGC--CAGAG--T------.-------T-TGG-CCTTGGGG............TCCCTCCAAACC......G-------A--C.............. 1792
MND-2.CM.98.CM16 --A--C-TC--G------G-TCT-------AT-----G-A----CC-A..............................-AGAT--TG-----.---------T-C-CCCTGGGG............CA-TG-CAAACC......CA----C--C-C.............. 2097
MND-2.GA.x.M14 --A--C-TT--G-----GG-CAC------TATG----G-A-C--CC-A..............................-A-AT--TG-----.---------TGCTCCCTGGGG............CA-TG-CAAGCC......CA----C----C.............. 2021
MND-2.x.x.5440 -------TT--G------G-TCC------T-T-----GGA-C--C..............................CCA-AGAT--TG-----.---------T-C-CCCTGGGG............CA-TG-CAAGCC......CA----C--C-C.............. 1654
MNE.US.x.MNE027 -----C------------C-AATG--C--TGTT---GCCA-A--CC-A...........................--C--------AGG---.------CTTTGG-CCATGGGG............AAAG-A---.........CC-C-----C-CCAT-GC-CA..... 1884
MON.CM.99.L1_99CML1 AAA----AC--T-----CC-ACCG-------TCGCC-----C--CC-GCAGCCCCCC............AAACAAA-C-A-GG--TG-----.---------TCCT-TCGG-C-............CAAG-A-GGGCC......-A----C--C-C--TC-C-TCTGTGC 1828
MON.NG.x.NG1 --T--C-TCCGC--C--C--------G--TRT-TCC---A-C--CC-A......AACGGAGGACAAAACCAACCCAGA-ACAG--TG-----.---------TCCT-TTGG...............CCCCG-CAAGAG......G---CCAAGGAACTTTCCAGT-A-CT 409
MUS-1.CM.01.CM1239 AAA--C-TC----------G---G------TTGGCA---C-G--C-GG..................TCTGAAGGT-CC-A-TC---------.-------G-TCCTCTTGGCCT......-C-G-GAA-G-----.........-A----C--C-CC----C-TCG-TTT 1826
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 AAG----TC--------G-GA---------TTGGCA-G-C-A----GG..................TCTGATAATACC-A-GC--TG-----.-------G-TCC--TCGGCCT......-C-G--AA-G-----.........GA----C--C-CC----C-TCT-TCT 1836
MUS-2.CM.01.CM1246 A-A----TT--G-----T------------TTGGCC-G-C-G--CCGA...............ACCGACACAGGCA-A--CGCT-TG-----.----------GATCTCGGC-T......-CGGTCTC-G-A---.........GA----C--C-CAGTT-CATCG-TCA 1919
MUS-2.CM.01.CM2500 AAA--C-TT--G-----C-G------C----T-GCA---C-G--C-GA...............ACCAACTCAGACA-AG-CGCT-T------.---------AGGT-TCGG.........--T-C-CA-G-A---.........GA----C--C-C-GTT-CATCG-TCA 1878
OLC.CI.97.97CI12 ACA--C-AC--G-----G--ACC---C---AT-GCA---A----C-GG.........GTGGGAGGACAACAACAAC----CA---TG-----.---------ATGGA--GGAGG.........G--A-C-GA---TCCCCTCAACAT-C-ACAGAGGACAGAG-TGGACA 2023
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --A--C-----G------G----G-AT---ATCC-T--G-----CC--..............................-AG----TA-----.---------TGCTCCCTGGAA............-CAGG--AAACC...GAGGAATTT-CC-T-AACCTC-GTGA-AC 1381
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --A--C-----G------G-T--G-AT--T-TT-----G--------C..............................-AG----T------.------A-GTGCGCCCTGGAG............TC-GG--AAACC...GAGGAACTT-CCGT-GACTTC-TTGA-TC 1381
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --A--C------------TCCCC--AC--T-TCT-------C--C--A..............................-AG--AATA-----.--------GAC--CCCTGGGG............TCAGG--AAGCC...GAGGAACTT-CC-T-GACTTC-TTGA-TC 1586
RCM.NG.x.NG411 --G--C----G-------G-------T--T-T------G-----CC-A..............................-A-G---T------.---------TGCTCCCTGGAA............-CAGG--AAACC...GAGGAACCT-CCCT-GACTTC-TTGAGAC 1589
SAB.SN.x.SAB1 -----C-----------C-GCCC--AC--T--G------------CAA..............................-A-----T------.-------TTTGG-CCCTGGGG............CA--G--AAACC...CAGGAATTTCCC---GACCTC--TCAGAC 2451
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -----------------C--ATC---C--TGTT---GCTA-A---C-A...........................--A---------GG---.------ATTTGG-CCATGGGG............AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCAT--C-CA..... 1509
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --A--C-----G-----C--AAC---C---ATC---GC-A-A--CC-A...........................------------GG---.------CTTTGGTCCTTGGGG............AAAG-A---.........TC-A-----C-CCAT-GC-CA..... 1495
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -----C-----------T--AATG------ATC---GCCA-A--CC-A...........................--A---------GG---.------ATTTGGTCCTTGGGG............AAAG-A---.........TC-C--C--C-CCAT-GC-CA..... 1497
STM.US.89.STM_37_16 --T---------------C-AC-G--C--T--G---GCCA-A--CC-A...........................--A-------TGGG---.------CTTTGG-CCATGGGG............AAAG-A---.........CCAC--C--C-CCAT-GC-CA..... 2063
SUN.GA.98.L14 TC---C---------------ATG-----TA--CAAGCTC-A--CC-A........................CAA-GA-A-----TG-----.-------T-TGG-CCCTGGAA............CA-GG----GCC......------C----CAGTC-TGCCTT-TG 2449
SYK.KE.x.KE51 AAG--C-TT--C------GGAACG------AT-GCA-GGC-G----GACAACCAAGAAAAGGACAAGGCAACCCTCCTCC------C-----.---------AGGG---GGGAA............CA-G-AA--CCC......--CA-------C-GT--TG--GGAGA 1884
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM AAA--C-TT--T--------AAC--------T-GCA-GG-CC----GGCAACCCAAGAGAAATCAAGGCCCTCCA-TTGC------------.---------AGGA---GGGGT.........-TCCA-G-----CCC......--CC--C--C-CAGT---G--CGAGC 2247
TAL.CM.00.266 ACT--C-AT--G-----C--ACC---C---AT-GCA---C-A--CT-C...........................TCAGC------C-----.----------TCT-TTTTAGG............-AA--TC--ACC......G-TC-GAGGA-CGAG--ATTTT--AG 2088
TAL.CM.01.8023 A------TC--G--C--GC--ATG-------GTGCCGC-C-G--C-GA...........................C--CC------A-----.----------GCT-TTTTAGG............-AAG-TC--CCC......G-TC--GGGA-CGAG--A-TTC--AG 1583
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 AAA--CCTA--------G---CC-------TT-GCA--------CCGC...........................AGTG-------C-----.--------GA--GCCAA-C-G............-----CAAAGCC...GCGCAATTT---AGA...-CAAG-CGGAG 2288
VER.DE.x.AGM3 A-A--C-T---------G--ACC---G--TTT-GCA--------C-GA..............................G------TA-----.-------T-TGG-C--TGGAT............----GC-AAACC...CAG-AATTT-CCCGCCGCT-CTCTTGGGG 1823
VER.KE.x.9063 AAA--CCTT--------G---CT--------TGGCA-----C--C-GG..............................G------TG-----.-------T-TGGAC--TGGA-............---G-CAAAACC...GAG-AACTT-C-CGC-GCC-CTCATGGAG 2328
VER.KE.x.AGM155 AAA---CTT------------CC---G---TT-GCA-----C--C-GG..............................G------TG-----.-------T-TGG-C--TGGAT............---G-CAAAACC...AAG-AATTT-CCCGCAGCC-CTCTTGGGG 2311
VER.KE.x.TYO1_patent AAA---CTA--G--------ATTG-------T-GCA-----C--C-GG..............................G------TG-----.-------T-TGGAC--TGGAT............---GGCAAAACC...GAG-AATTT-CCCGCCGCT-CTCTTGGAG 2316
WRC.CI.97.97CI14 ACA--C---GG-------G-A-T------TGT-CA--G-A-C---C-A.....................AAAATTAGA-------TA-----.---------TGG-A-AGGGCA............-ATGCCCT-GAACAATTATCCAGT-CAGAAG-T---G--CTTGA 2380
WRC.CI.98.98CI04 ACT--C---GG-------G-AATT-----TGTGCAA-G-A-C--CC-A.....................AAAAGTAGA--G---AT------.---------TGGGA-AGGGCA............-ATGCCCT-AAACAATTACCCAGT-CAAAAGGT---G--CTTGA 2398
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AC---C---GG----------ACC--C---ATCCA----A-C--CC-A.....................GAAACAAGA--G----TA-----.---------TGG-C-AGGGCA............-A-GCCCT-CAACAATTATCCAGT.................... 1316
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H1B.FR.83.HXB2 .......AGAGCCAACAGCCCCACCAGAAGAGAGCTTCAGGTCTGGGGTAGAGACAAC................................................................................................................ 2198
Gag .__.__.__E__P__T__A__P__P__E__E__S__F__R__S__G__V__E__T__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__._
Pol __.__.__R__A__N__S__P__T__R__R__E__L__Q__V__W__G__R__D__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A .......--------------------C---A-T---TG--ATG----A-A---T................................................................................................................... 1644
H1C.ET.86.ETH2220 .......---------------------GAGTCT-AGACCAGAGCCAAC--CCC--C-ACCAGA.......................................................................................................... 1575
H1D.CD.84.84ZR085 .......--------------------C---AGCT-CGG-T-TG---AGGAGATA-C-................................................................................................................ 1718
H1F1.BE.93.VI850 .......--------------------C----------G---TCA-A-AG----T---................................................................................................................ 1535
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......---A--------------T-C---A---C--G---TC--A-AG----T-G-................................................................................................................ 1604
H1H.CF.90.056 .......---A----------------C----------G---TC--A-AG----TG--................................................................................................................ 1548
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......--------------------C-------C--G--CTC--A-AG----T................................................................................................................... 1515
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......--------------------C----------G---TC----AG----T---................................................................................................................ 1394
H1O.BE.87.ANT70 .ACCAGC......-CACC-AT--G-CCC-CC--TGGAGGA-GAA-T............GAAGGG..................ACA..................................................................................... 2255
H1O.CM.91.MVP5180 .ACAAGT......GT-CC-AT--G-CCC-CCA-TGGAGGA...G-C............AGTGAAGGAACA...AGAGAATCAGAG..................................................................................... 2242
H1O.CM.94.BCF06 .ACAAGT......GT-CC-AT--G-TCC-CCA-TGGAGGA-GAA-T............................................................................................................................ 2245
H1O.CM.96.96CMA102 .ACAAGT......GC-CC-AT--G-CCCTCC--TGGAGGA-GTAAT............GCAGGGACA............GAAGAA..................................................................................... 1691
H1O.CM.98.98CMA104 .ACAAGT......GG-CC-AT--G-CCCTCC--TGGAGGAAGTA-T...............GAAGGG...............ACA..................................................................................... 1687
H1O.CM.99.99CMU4122 .ACAAGT......GT-CC-AT--G-TCCTCC--TGGAGGA-GAAA-...............GAAGGG...............ACC..................................................................................... 1686
H1O.CM.x.pCMO2_3 .ACAAGT......GC-CC-AT--G-CCCTCCA-TGGAGGA-GAAAT............GAAGGGACA............AGAGAA..................................................................................... 2265
H1O.FR.92.VAU .ACAAGT......GT-CC-AT--G-CCC-CCA-TGGAAGA...GAT............GATGAAGGGGCAAGAGGAGGATCAGAA..................................................................................... 1779
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .ACAAGT......GT-CC-AT--G-CCC-CC--TGACGGA-GAAAT............GAAGGG..................ACA..................................................................................... 2254
H1O.US.99.99USTWLA CCCCTCC......-G-CC-AT--G-CCC-CCA-TGGAGGA...G-T............AGTGAA.........RGGGCARGARAA..................................................................................... 1690
H1O.US.x.I_2478B .ACAAGT......GC-CC-AT--G-CCC-CC--TGGAGGAAGTGAT............GAAGGG..................ACA..................................................................................... 2257
H1N.CM.02.DJO0131 CAAGGAA------C--------G---CT-----AT-ATG-----CA...............GGAGGA....................................................................................................... 1692
H1N.CM.95.YBF30 GGAA...------C--------G---CT------T-ATG---T-CA--AG--...................................................................................................................... 1771
H1N.CM.97.YBF106 GGAG...------C--------G---CT------T-ATG-----CA...............GGAGGA....................................................................................................... 1769
H1P.CM.06.U14788 .......-C-A--G-----------TAT.............................................................................................................................................. 1648
H1P.FR.06.RBF168 .......-C-A--------------TAT.............................................................................................................................................. 1641
CPZ.CD.06.BF1167 CTCAGAATC--GA-CAGAGT-AGA--C-G----AAC-AGT-GAGAAA-C---AC-CT-AGCTCCTCC....................................................................................................... 2312
CPZ.CD.90.ANT TAGT...G-----------T-----CAT-----T--A......-CA--AG---CA................................................................................................................... 1637
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 GCAGGAAG--A--C-----T-----CAT------T--TG---A-CA............................................................................................................................ 1760
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 GGAA...---------------T---AT------T-ATG---A-CA............................................................................................................................ 1746
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 AACCACC---A----GT---------AT------T--TG---T-CA--A......................................................................................................................... 1740
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......G--A--------T-----TATG--ATC----G-A-T-CA............................................................................................................................ 1731
CPZ.CM.98.CAM3 .......G--A--C-----T--G--CCT------T-ATG---A-CA--A--CA---GG................................................................................................................ 1603
CPZ.CM.98.CAM5 .......G--A--C-----T-----CATG-----T-ATG---T-CA--A-ACA----T................................................................................................................ 1906
CPZ.GA.88.GAB1 .......---A-----G--------GAT------T-ATG---ACCA--AG--AGA................................................................................................................... 2262
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......G--A--------T-----TCC-----C----G---A--CA-AGC-----CA................................................................................................................ 1582
CPZ.TZ.00.TAN1 ..........AGAG-A--GGAA.................................................................................................................................................... 1815
CPZ.TZ.01.TAN2 .......----AA-GGGAAGAAT-AG--GC--GAACAG-CACAGAC-CC--CAGT-C-................................................................................................................ 1856
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AGGAGAAGCCC-AGGAGCAAGAGGG--TGC---CAG-GCCTA---CCCCTCC...................................................................................................................... 1860
CPZ.TZ.09.UG38 .......----AAGGAGAAGAAT-AG---C---CACCAGT-GAGCCATC--CCC--CT................................................................................................................ 1843
CPZ.US.85.US_Marilyn .......G-----C-----T------AT----GAT---G---A-CAA-A-------GT................................................................................................................ 2264
MAC.US.x.239 ................--TG-AT-AG-GGCT--TGCCA-CTG--CCCCC.............................................................................................AGAGGACCCAGCTGTGGATCTGCTAAAG 2465
Pol __.__.__.__.__.__S__S__A__S__G__A__D__A__N__C__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__R__G__P__S__C__G__S__A__
Gag .__.__.__.__.__.__V__H__Q__G__L__M__P__T__A__P__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__D__P__A__V__D__L__L__K_
H2A.DE.x.BEN ................------T-AG-GGCT--TACCA-CAG-ACCTCC..........................................GGCAGATCCAGCAGCGGAACTGTTGGAGAGATATATGCAGCAAGGGAGAAAGCAGAGGGAGCAGAGGGAGAGACCATAC 2560
H2A.PT.x.ALI ................--TT--G-AG-G-TTA-CACCA-CAG-ACCCCC..........................................AGCAGAGCCAGCAGCGGACCTGCTGGAGCAGTATATGCAGCAGGGGAGAAAGCAAAGAGAGCAGAGAGAGAGGCCATAC 2553
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ................-AT---G-AG-GGCT--CACCA-CAG-ACCCCC..........................................GATAGACCCAGTAGAGGACCTACTAGAGAAGTACATGCAGCAAGGGAAAAGGCAGAGAGAGCAGAGAGAGAGGCCATAC 2005
H2B.CI.x.EHO ................-C---A...G-GGATAGTGCCATCTG-GCCCCC.......................................GATGAACCCAGCATTCGGCATGACACCTCAGGGTGCGATTCCATCTGCACCCCCTGCAGATCCAGCAGAGGAGATGCTAAAG 2531
H2B.GH.86.D205_ALT ................--TG--T-AG-G--T--CACCATCTG-ACCCCC.......................................GATGAACCCAGCAGAGGGCATGACACCTCGGGGGGCGACACCATCTGCGCCCCCTGCAGATCCAGCAGTGGAGATGCTGAAA 2536
H2G.CI.92.Abt96 ................--T---T-AG-GTCT--CTCCATCAG-ACCACC.............................................................................................GATGGACCCAGCAGTAGACCTACTGAAG 1887
H2U.FR.96.12034 ................--T---G-AG-G-CT--C-CCA-CAG-CCC...................................................TCCAGCAGAACCAGCAGTGGATCTGCTGACCCCGACAGCCCCTCCAGCGGACCCAGCAGTGGATCTGCTAAAG 2042
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 1964
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .............TTTCATAGAG-A.............................................................................................GCAACACCAGACATGGGGCATAGGGAAGTACATACCGGAGGGAGGGGACGAG 2153
DEB.CM.99.CM40 AGTA...CATC--GGAGAG-A--G----TC--GTA-A-TC-A-............................................................................................................................... 1977
DEB.CM.99.CM5 AATA...CATC---GAGAG-A--G----TC--GTT-ATTCAA-............................................................................................................................... 1971
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 AGATGAATC--GATTTGC-ATGGAGCCC--T---GG-.................................................................................CCAGCAGCAACCACAGTACCCACAAAATTTTCAAGAGGGGGGAAACAGACAA 2044
DRL.x.x.FAO .................................................................................................GCTGACCCCATCAGCTCCTCCATTGCCAGGATACCTCCAGGAGGATCCGGCCGAGAGGATGCTCCAAAAGTAC 1739
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 1627
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......GC-A---------------AT.............................................................................................................................................. 1728
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 CAGT...T-GT-TGGA-C-AA--G-CCCCCC.............................................................................................AATGGAAACAGCTTACGATCCAGCAAAGAAGCTCCTCCAGCAGTAT 2330
GSN.CM.99.CN166 TGCC...-ACAG-CC-G--GGA...G--G--AGAACC-CA-CA............................................................................................................................... 1878
GSN.CM.99.CN71 TGCC...-TCAG-CC-G--GGA...G--G-T-GAACC-CA-CA............................................................................................................................... 1878
LST.CD.88.SIVlhoest447 A......T-CAGG-GT...AGT----TC--CTCC-CC.............................................................................................AATGGAGAGGAGCCCAACACAAGCAGAGAGAGCCTTAGAA 1434
LST.CD.88.SIVlhoest485 A......T-CAGG-GT...AGT----TC--CTCC-CC.............................................................................................AATGGAAAGGAACTCAACAAAAGCAGAGAGAGCCTTAGAA 1434
LST.CD.88.SIVlhoest524 C......T-CAGG-GT...GATT--TTC--C-CCACC..........................................................................................CATGGAGAAAGTGCCTCCAACAAGAGCAGAGAGGGCAATAGAG 1431
LST.KE.x.lho7 .......T-CAGGG-G...AATT---TC--CTCC-CC................................................................................................AATGGAGAGTGCTCCAACAAAAGCAGAGAGAGCACTG 2515
MND-1.GA.x.MNDGB1 .............................................................................................................GGCACAAGAGGTGACTCCAACAGCTCCACCATTAGAGGAGAAACCTCTGCAGAAAACTCTG 1853
MND-2.CM.98.CM16 .......G-C-ATGC--TTGA-C---AC...-GC-CC..............................................................................TCCAATGCCAGGGATGGAAGACCCAGCAGAGAGAATGCTGTTAGATTACATGAAG 2179
MND-2.GA.x.M14 .......T-CCATGC--CTGA-C---TC--CACC-CC.................................................................................GATGCCAGGGATGGAGGATCCAGCAGAGAAGATGTTATTAGACTATATGAGA 2103
MND-2.x.x.5440 .......T-CCATGC--TTGA-C---TC--CACC-CC.................................................................................GATGCCAGGGTTGGAAGACCCGGCAGAAAAGATGCTGTTAGACTATATGAAG 1736
MNE.US.x.MNE027 ................-ATG-AT-AG-GGCT--CACCA-CTG--CCCCC.............................................................................................AGAGGACCCAGCTGTGGATCTGCTAAAA 1945
MON.CM.99.L1_99CML1 AGCC...CAGCG--C-GA-T-TG----C....................................................................................................................................AGGGACTGCG 1863
MON.NG.x.NG1 CCTT...GC--------------G-G---CCA-C.........................................................................................................CCARGGGGCYTACAAGGTGAACTTCTCACCT 471
MUS-1.CM.01.CM1239 TACC...-AC-G-CC-GC-AGAG-AG--G-GAGA-C-GGTCAA-CTCTCCCC-C--GT................................................................................................................ 1881
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 TGCC...-ACTG-TC-GC-AGA--AG--G-G-GAA--GGTCAA-CTCTCTCCAG--GT................................................................................................................ 1891
MUS-2.CM.01.CM1246 TGCC...TAC-G--C-CC-AGATA---C----CCGG-G-AC-TCTCCCC...ACT-GTAGGGCCCAAGGA.................................................................................................... 1983
MUS-2.CM.01.CM2500 TGCC...-TCAG-TC-CC-AGATA---C-----TAG---AC-TCTCCCC----GTGGGTCCACGGAAGGAGAA................................................................................................. 1948
OLC.CI.97.97CI12 TCTT...TCCCT-TG--C-TA-C-TG--.............................................................................................................................................. 2048
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 CCTC...T-CT---GGGATGGAT-AGT-C--CCC......................................................................................................TGCGGAAGCCATGTTAAAGAGATACTTGGAGCAG 1446
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 CCTC...T-CT---GGG-TGGA--AG--CA-TCA................................................................................................TGCCTCCCAGTACGATCCAGCAGAAGCCATGCTAAGGAAA 1452
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 CCTC...T-CT---GGGATGGAGAGCA-TT-CGA-CC...................................................................................................TGCAGAAGAGATGCTAAAGAATTATCTGAGGAGG 1654
RCM.NG.x.NG411 CTAC..................TG-TCC--G........................................................................GAGAGAGGAAGGATGGAATCCCCAGTACGATCCAGCAGAAGAGATGCTCAGGAAATACCTAGCATTG 1669
SAB.SN.x.SAB1 CAAC...--CT--CC--ATGGA--GG--TT-C---AG.......................................GCCGGAGGAAAATTGGTATGCAGACAGACCTCCGACCAGAGGACCAGGGCCAGACGATCCAGCAACAGCCCTGTTAAAGCAGTATGCTGTTCAG 2579
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ................-CT--AG-AG-GGCT--CACCA-C-G-GCCCCC-AT-GATC-AGCTGTGGCGGCGCCCCC..................................................................AATGGATCCAGCTGTGGACATGTTGAGG 1597
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ................-ATG-AT-AG-GGCT--CACCA-CTG--CCCCC.............................................................................................AGCAGACCCAGCTGTGGATCTGCTGAAG 1556
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ................-ATG--T-AG-GCCT--CACCG-CAG-CCCCCC.............................................................................................AGCGGACCCAGCAGTGGATCTGCTGAAG 1558
STM.US.89.STM_37_16 ................-ATA--T-AG-GGCT--CGCCA-CTG-CCCTCC.............................................................................................AGAAGACCCAGCTGCGGATCTGCTGAGA 2124
SUN.GA.98.L14 CTCC...GCC................................................................................................TCTAGAGGATCTGACATTGGGGAACAGAATGACACCACCCCAGTCAAAGGCAGAGAGAGCTCTG 2520
SYK.KE.x.KE51 CACC...-ACAG-CC--C-AG-GGAG--.............................................TTGGCCATGGCAGCAACAGACATGGGGAAATTATGCTTCACCCCAACAGAAGCACATAGCAATGGCCACCCCGCTACAGCCACAGTCCTCTCCAAAG 2006
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CATC...T-C.....................TCC-CCTCT-GA.............................................GGACATCGAAGATGGGCCATGGCTCACATGGTCAGCACAGATGAGCCAACAAGCACAAGCGAAGGCACAGAACTCTCCCTCG 2348
TAL.CM.00.266 TGGT...GC-A---T-G--A--G---AT..................................................................................................................AGAGCCTCTCACAGCATCATGGCAGGAG 2141
TAL.CM.01.8023 TGGT...GC-A--C--C--A--G--GAT..................................................................................................................AGAGCCTCTCACAGCATCATGGCAGGAG 1636
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 CCGT.........TC-GA-GG-T--CCCGAT-CCTGCGCACGGATTCCC..........................................................................................CACAGGTTCGCCAGCTGCGGGAGCATACGAC 2359
VER.DE.x.AGM3 TGGA...GCCAA-TG-GC----T---CCGAGTCC......................................................................................................ATACGACCCTGCAAAGAAGCTCCTGCAGCAATAT 1888
VER.KE.x.9063 TGGA...-CC-AGCG-GC----T---CCGACACC......................................................................................................ATACGACCCAGCAAAGAAGCTCCTGCAGCAGTAT 2393
VER.KE.x.AGM155 CGGA...-CCAAGTG-GC----T---CCGA-C-A.............................................................................................CTCTACACCTTACGACCCAGCAAAGAAGCTCCTGCAGCAGTAT 2385
VER.KE.x.TYO1_patent CGGA...-CC-AGTG-GC-T--T---CCGAGCG--AC--CCC-.............................................................................................ATACGACCCAGCAAAGAAGCTCCTGCAGCAATAT 2390
WRC.CI.97.97CI14 ACAA...TTTTGGGC--A-AA--A--ATGCCTTCTGCTCCTC-AAT-AG----GATC-AAACAT.....................................................................TCAGGAGCTGGAAAAATATTTATTGAAGGGAGCACAA 2478
WRC.CI.98.98CI04 ACAA...TTTTGGGC-G--...-A--AT-CC-TCTGCTCCTC-AAT-AGG---GATC-AAACAT.....................................................................ACAAGAATTAGAGAAATACCTCCTGAAAGGAGCTCAA 2493
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ......................T-A-A--AT--ATGCAG--GTGAATACCTTTGGGC-AGTGGT.........................................................GCCAACAGCACCAGTGGATCCTACCATGCAAGAACTAGAGCAATATCTT 1407
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H1B.FR.83.HXB2 ..........................AACTCCCCCTCAGAAGCAGGA...GCCGATAGACAAGGA......ACTGTATCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCTCGTCACAATAAAGATAGGGGGGCAACTAAAGGAAGCTCTATTAGATACAGGA 2333
Gag _.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__P__P__Q__K__Q__E__.__P__I__D__K__E__.__.__L__Y__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__P__S__S__Q__*_
Pol .__.__.__.__.__.__.__.__.__N__S__P__S__E__A__G__.__A__D__R__Q__G__.__.__T__V__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P__L__V__T__I__K__I__G__G__Q__L__K__E__A__L__L__D__T__G_
H1A1.UG.85.U455_U455A ..........................G--CT-----GC---A-----...--T--A-----G---......--A-AC-------GT--------AA----------------------T------G----A-----A--A--G--G-TA--------------------- 1779
H1C.ET.86.ETH2220 .....GAGCTTCAGGTTCGAGGAAGC---A--TT---C---------...--T--A-----G---............AG-C-------------AA-------------------A--T--T--------A--------A--G--------G-----C-----C------ 1725
H1D.CD.84.84ZR085 ........................CCCT-C-AGAAA---G-A---A-...-GAC-A---------ACT......------C---G---------AA--------------------G-T--------------------A--G-----A--------------------- 1855
H1F1.BE.93.VI850 .............................C---T---C---------...--A--A----GG---ACTGTA...CCC---C---G---------AA--------------------T-A-----------A--------A--GA-------G------------------ 1670
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .............................C---T-C-C---------...-AT--AG--A-----............G-TA-ATC-C-------AA-------------G--------A------G----A--------A--G----TA-----C--------C------ 1730
H1H.CF.90.056 .............................C---T---C---------GCA--T--AG--------ACC.........---C---G----------A-------------G--------T--T---G----A----A---A--GT---G---------------------- 1680
H1J.SE.93.SE9280_7887 .............................C---T-C-C---A-----...-----AG--------ACT......-------C------------AA-------------G--------T----------GA-----------G--G-G---------------------- 1647
H1K.CM.96.96CM_MP535 .............................C---T---C--G------...-A-C-A---------ACAGAG...CCC-----------------AA--------------------A-T-----------AG-------A--GT---GA--------------------- 1529
H1O.BE.87.ANT70 .....GGAGAATCAGGAACA........................-A-AGG-GGCCCGA-.........CGAG--C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A--T---GC--GAG-T-----C--C---TGT----T-T-GC-G--------- 2387
H1O.CM.91.MVP5180 .....TCAGAAGGGGGATCA........................---AGA.....................G-----C--A--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A------GC----G-T-----T--T---TGT--G---T--C-G--------G 2362
H1O.CM.94.BCF06 ...........GAAGGAGCTAGAGAAGCAGAGT-AGGG-GG-G--A-GGA..................AGA------C--G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A------GC----G-T-----T--T---TGT--G---T--C-G--------G 2386
H1O.CM.96.96CMA102 .....TCAGAATCAGGAACAK........................AGAGA-GACCC-A-.........CGA---C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A------GCG-G-G-T-----C--T---TGT----T-T-GC-G--------G 1823
H1O.CM.98.98CMA104 .....GGAGAACCAGGAACA........................-A-AGA-GACTC-A-.........CGA---C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A------GC----G-C-----C--T---TGT----TCT-GC-G--------G 1819
H1O.CM.99.99CMU4122 .....AGAGAGTCAGGAACA........................-A-GGG-GACCCGA-.........CGA---C-----G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G-T-----C--T---TGT----T-T-GC-G--C-----G 1818
H1O.CM.x.pCMO2_3 .....TCAGAAGGGGGATCC........................-A-.....................CGA---C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G-T-----C--T---TGT----T-T-GC-G--C-----G 2385
H1O.FR.92.VAU .....TCAGAAGGGGGAGCA........................-A-.....................CGAG--C-----G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A------GC--G-G-T-----C--G---TGT--G-T-T--C-G-----G--G 1899
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .....AGAGAATCAGGAACA........................-A-GGA-GACCAGA-.........CGA---C-----G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G-T-----C--T---TGT----T-T--C-G--------G 2386
H1O.US.99.99USTWLA .....TCAGAATCAGGGGGA........................---......CTCGA-.........CGA---C-----G--TG-C-------AA--C------R-G-CA----AA-A------GC----G-T-----C--T---TGT--G-T-T--C-G--------G 1816
H1O.US.x.I_2478B .....AGAGAATCAGGGACA........................AA-GGG-GACCC.........AACCGA---C--------TG---------AA--C--------G-CA----AG-A----T-GC--G-G-G--A--C--T---TGT----T-T--C-G--------G 2389
H1N.CM.02.DJO0131 .....GAGGAGCACACA............GGGGAAGG---G------GAA...C-C---G--CTCTCTATA...CCCA--C--------------A-------------------TG--A-----G----A-----AAAAG--G---GA--------TC----------- 1839
H1N.CM.95.YBF30 ........GAAGAGCACACAGGGGAAGGAGATG-AGG----C-----GAG...--C---G--CTCTCTGTA...CCCA-----------------A--------------------G--A-----G----A------AAAG--G---GA--------T------------ 1927
H1N.CM.97.YBF106 .....GAAGAGCACACAGGG...AAAGGAGATG-AGG----C-----GAA...--C---G-CCTCTCTGTA...CCCA--C--------------A-------------------TG--R--G--G----A-----AAA-G--A---GA--------T------------ 1925
H1P.CM.06.U14788 ........GGAGGAGGAGGAGATGACTCAGAA-AAG----R-G----AAA-GA-GAC--G--A--GTT......---C------G-C-------AA-----------G-CA----AG-AA-AC--G----A-----------TA-TTGT--G-----------------G 1804
H1P.FR.06.RBF168 ........GGAGGAGGACGAGATGACCCGGGA-AAG----G-G----AAA-GA-GAC--G-----.........A--C--------C--------A-----------G-CA----AG-AA-AC--G---GAG----------TA-TTGT--G---T-------------- 1794
CPZ.CD.06.BF1167 ............................................AAT...-GA-GAG-TG--TC-TTGGAACAGCA-GGA-GGCTT------G-AA--CA---------G-----AA-GA-GGA-G---CAG-GCA---A--GG-CTGCAC---C--T-----C-----G 2435
CPZ.CD.90.ANT .............................CAAGAGGACTC--A---GTCTCAA-GGG--GG----ACT......ACC---C-CGTA------G-AA--C-----------A----AA-GA-GGA-G-TCTC---CA---A---AA-TGTC-G------------------ 1772
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ........GGAAACAACAGTGAACAA-CAGGGAGAAA----AG--ATGGA-GT-GAGA-AG--CCCCTGTA...CCC--AA-----C-------AA-------------G---------C--GG-G----A----A------G--G-TA--------GC----C------ 1919
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ........GGAGGAGAAGACCACACAGGGGA-AGAGAG-G-AG-AA-GGA-AA--C---G-GCTCTCTGTA...CCCA--C-------------AA-------------G------A--C-T---G----A-----A--AG--A----A--------TC----------- 1905
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ........TCAGAAAATAGATTCTCTG-AA-AGRAGGTC-G-A-C--GGAR-A--C---G--CAGACTGTA...CCC------GGA--------AA--T-----------------G-T---G--GC--GA-----A--AGTTA----A--G-TA--------C-----G 1899
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................GGAGGAGAAGAAAGTC---G----GGT-AG-GAG--G-GCA-GCCGCC...--C-----------------AA-----------------------A--C--G----A--T-AA--A---T---TT-----CT-GC----C-----G 1875
CPZ.CM.98.CAM3 .............................AAAGAGA---G--G----GAG-GA--AG--A-----ACCCCTGTATCC---G-----C-------AA-------------G---------C--GG-G----A----AA-----G----TA--------GC----------- 1744
CPZ.CM.98.CAM5 .........................................-G--A-AAA-AA-GAG--G-----ACCCCTGTATCC--AA-----C-------AA-------------G---------C-TGG-G----AG---AA-----GT---TA--------TC-G--------G 2035
CPZ.GA.88.GAB1 .............................GAAGAGC---G--A-...GAAAGA-GG---G-GCAGTCT......A-----ACC---C-------AA-------------G---------A--C--G----AG---AA---------TGT------T-GC----------- 2394
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ....................GACAGG--AGAGT-AGA--GG-G----GAGTA-A-C---A-----GAG......CCC--TC-ATC---------AA-------------G---------C--C--G---GAG---CA--A------TGT-----C---C----------G 1726
CPZ.TZ.00.TAN1 ........GGCTCAGGAGCAGGAGAC-G-A-AGA-A-CAGT-GT-CCAACTG-CCC-CCACT---GATGACGA--A-AGGCGGGTTC-------A----A---------G-----AA-GA-G---G----AG-CCA---A---G-CTGTC-------T--------T--- 1977
CPZ.TZ.01.TAN2 .........................................ATC--CCCCA-----GACGG-TCTGCCACT...-A-AGACGGGTTC-------AA---A---------G-----AA-GA-G---G-----G-GCA---A---G-CTGTC-G--C--T--------T--G 1982
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ........................................................-ATGG--ATGGGCCCCA--A-AGAAGGGTTC-------AA---A---------G-----AA-GA-GG--G-C-GAG-TCAA--A--T--CTGTC-------G-----C-----T 1974
CPZ.TZ.09.UG38 ........................................................GATGG-ACCACT......-A-GGAAGGGTT--------AA---A---------G-----AA-GA-G--TG-G--AG--CAA--A---G-CTGTC-------T-----C--T--- 1951
CPZ.US.85.US_Marilyn ................................GA-A---G--A-AC-GGGAAA-GA-A-GG-...GCC......C-T--AGC------------AA-------------G---------C---G------AG---CA-----GA--GTA--------T-----C------ 2393
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MAC.US.x.239 AACTACATGCAGTTGGGCAAGCAGCAG-GAGAAAAG----GAG-AAGCAGAGA--AGCCTT-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AGGA----AG-A-----TGCTC-T--T-AA--A--G-CTGTA----TAT--C-G--------G 2635
Pol K__E__L__H__A__V__G__Q__A__A__E__R__K__A__E__R__K__Q__R__E__A__L__Q__G__G__D__R__G__F__A__A__P__Q__F__S__L__W__R__R__P__V__V__T__A__H__I__E__G__Q__P__V__E__V__L__L__D__T_
Gag _N__Y__M__Q__L__G__K__Q__Q__R__E__K__Q__R__E__S__R__E__K__P__Y__K__E__V__T__E__D__L__L__H__L__N__S__L__F__G__G__D__Q__*_
H2A.DE.x.BEN AAAGAGGTGACGGAGGACTTGCTGCACCTCGA............-C-GAGAGA--C-CCTC-CAGAGAGGAGACAG-GGAC--GCTGCA-----AT--T--------A--A----AG-A------GCGT-C--C-A--AT--G-CGGTA----TCT--C----C-----G 2718
H2A.PT.x.ALI AAAGAGGTGACGGAGGACTTACTGCACCTCGA............-C-GGGAGA--C-CCAC-CA-AGAGGTGACAG-GGAC--GCTGCA-----AT--T--------A--A----AG-A------GCCT-C--T-A---C--G-C-GT-----T-T--C----C-----G 2711
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST AAAGAAGTGACAGAGGACTTCCTGCAGCTCGA............-A-ACAAGA--C-CCATGCAGAGAGACGACAG-GGAC--GCTGCA-----AT--T--------A--A----AG-A------GC-C-TG-T-A---C--G-C-GTA----T-T-GC----C-----G 2163
H2B.CI.x.EHO AACTACATGCAACTAGGGAAGAAGCAG-AGGA............-A-CAGAGA--G-CC-T-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AG-A----AG-A----A-GC--CT--T-A---T---TC-GTA----TAT--C----C------ 2689
H2B.GH.86.D205_ALT AGTTACATGCAGATGGGGAGACAACAG-GAGA............-AGCCGAGA--G-CC-T-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AG-A----AG-A----A-GC-TGT--C-A---T--GTC-GTA----TAT--C----C------ 2694
H2G.CI.92.Abt96 AATTACATGCARCTGGGGAGGAAGCA--AGGA............-C-GAGAAAC-A-CC-T-CA-GGAGGTGACAG-RGAH--GCTGCA------C--T--------AG------AG-A-----TGC-T-C----AAA-T--G-C-GTA----TA--------C-----G 2045
H2U.FR.96.12034 AGCTACATGCAACAGGGCAAGAAACA--AGGA............-A-CAGAGA--G-CCAT-CA-GGAGGTGAC-G-GGA---GCTGCA-----AT--T--------A-------AA-A-----TGC-T-C----A--------C-GTAA---TA---C-GA----C--G 2200
COL.CM.x.CGU1 .................GAAGATGAGC-AAGA............CCTGCCA--C-GGAGGG--A-GGGGGAGAG...--TC-ATC-C---T-G-A---T-----C--AG------AA-A--T-T-G--G-AG---AA--A---AAGTGCC----G--G------------ 2102
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ATCTTCTCCTCTTCCAGGGTACCGGA-CAGAAA--......C---C-GCA-GA-GAGACG-G-AGAGGGAA-TACCCAGA----T-GGA-T-G-A---C--------AG-A----AG-AAC-------G------A---AAG-AGGGT-C-G-T---------------G 2317
DEB.CM.99.CM40 ..TACCAGGGTACCAGTACAGGGGCAGGAGAA-AAC-C...C---AGGGA-GAA-C-ACG-G-AGAGGGAAGTACCCGGA-----TGGGG--G-AA--T--------AG-A----AA-GAC----G--C-C----AA--AAG-AA-GTCC-G-TG---A----------G 2142
DEB.CM.99.CM5 ..AACCAGGGTACCTGTGCAAGGGGA--GGAATG---C...C-----GGACA-A-CGAC--G-AGAGGGAAGTACCCAGA-----TGGGG--G-AA--T--------AG-A----AA-GAC-G--G--T-TG-G-AA--AA--AGGGTCC-G-TG---A----C-----T 2136
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 TCTTGTCAGGAAGACAAGAGGCAGAAC-AG-AGT-.........CC-TCA-GA-GAC--GG--ACAACGAGGGA-AG--T--ATC----GT-G-A---T--------AG------AA-A-GGCAG--CTG-G-TCA---A---AGGGTA--G-TC--TA----------G 2205
DRL.x.x.FAO ATGGAGCAGGGAGCTCAGCAGAAGAG-CAA-AGAG.........AC-ACAA-A-CAGA-G-G--GCCCCTACGA-G-GG---AC-AC--------T--T-----C---TCA----AACTACA-T-G--G--G---AA------AAGGTA--G---T--C----C------ 1900
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ........GCAACCAACAGCCCCACC--TGGAGGAGG-AG--A----AAC-AG--A-CCAGGAA-GGAGGA---T------C------------AA-----------G-CA----AG-AA-AC-TG-G-G---------A--T---TGT--G---T-G-----C-----G 1789
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ....................GGAGGAGGGAGAGAAAG-A-T-AG-A-ACCAGA--AG--GG-ACT.........T------C------------AA-----------G-CA----AA-AA-AC-TG-G-----------A--T---TGT--G---T-G-----C-----G 1869
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GCAGAGAAGGGACAGCGCCTGAGAGAGGAGAG............A--ACA-A-A-GGA-AC--A-GGAGAA-GAAGTGGAGGATGT----T-G--C--C--------AGGA----AA-GAAACG-G-C-TC----AA--AACG-C-GT-C----CT-G------------ 2488
GSN.CM.99.CN166 ...........GCTCAATCTCTCGAC-C-AGTAGGGG-ACCC---AGCAA-GGACAGA-GG----GAGCAGGAACAC--TC-ATC-C-----GTCA--T--------GG-A----AA-GAAGGA-G-CTCC--------A---G-GGT-TCCATGT-------C-----G 2037
GSN.CM.99.CN71 ...........GCTCAACCTGTCTCCGC-GGTGGGGG--CCC---A-CAA-GA-CAGA-GGCA--AAAGAGGAACAC--T--ATC-C-----GTCA--T--------GG-A----AA-GAGAGA-G-CTCC--G-----A---G-GGT-TCCATGT-------C-----G 2037
LST.CD.88.SIVlhoest447 ACATACAGGAACCTCGGACAACAGCTG-GGAG...............GCAA-A-CAGAT-CCAC-GAAATGTG--G-CGAGCC-TGCCTGAGTTTC-TCT-----CCAG------AA-A-AA-AC--TCT-G-CAAT-----G-C-GT-TCT-----TC-T--C--T--G 1589
LST.CD.88.SIVlhoest485 ACATACAGGAACCTCGGACAACAACTG-GGAA...............GCAA-A-CAG-TTCCAC-GAAATGTG--G-CGAGCC-TGCCTGAGTTTC-TCT-----CCAG------AA-A-AA-AC--TCT-G-CAATA----G-C-GT-TCT-----TC-T--C--TA-G 1589
LST.CD.88.SIVlhoest524 ACATACAGGAACCTAGGACAACAACTG-GGAA...............GCAA-AACA--TTCCAC-GAAGTGTG--G-CGAGCCTTGCCTGAATTTC-TCT-----CCAG------AA-A-AG-A-G--CT-G-CAAT------GA-GTAACT--C-----G--C--T--- 1586
LST.KE.x.lho7 GAGACTTACAGGACTTTAGGACAACAGCTGAAAAG.........-C-GCA--A-CA--T-CCAC-GAAATGTG--G-CGAGCCCTGCCTGAATTCACTCT-...-CCAG------AA-A-AA-GT---TT-G-CAAT-------C-GT-TC---A--G--G--C--T--G 2673
MND-1.GA.x.MNDGB1 AGCACTTATCAGAAATTAGGGAGAGGGCT...............CAGGCA-AA---GA-GG----GAAGAG-GA-G-GGA---TCA------G--TA-T------CAAG-A----AA-A-AAGAGG-CTCAG-G-AT--TGTCACT-TAAG-------C----------- 2008
MND-2.CM.98.CM16 AAAGGGCAACAGCAGAAAGCGGAAAGC-A...............AC-GGAAAA--A---G-G--GTCCATACGA-GCAG---AC-AC--------T--T--------A-CA----AACTACAGT-G--G------AA------AA-GT---G--CT--C-G--C------ 2334
MND-2.GA.x.M14 AAGGGGCAACAACAGAGGGCAGCAAAGGAGA-............CA-GCA-GA--AG-------GTCCCTACGA-GCAG---AC-AC--------T--T--------A-CA----AACTACAGT-G--G-A----A---A---AAGGTA-----C---C-G--C--T--- 2261
MND-2.x.x.5440 AAAGGGCAACAACAGAGGGCAGCAGC-GGAG-............CC-GAAAGA-GA-A-G----GTCCCTACGA-GCAG---AC-AC--------T--T--------A-CA----AACTACAGT-G--G-A----A-------AAGGTA--G--A--TC-------T--- 1894
MNE.US.x.MNE027 AACTACATGCAGTTGGGCAAACAGCAG-GAGA............AAGCAAAAG--AGCCTT-CA-GGAGGTGGCAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AG-A----AG-A-----TGCTC-T--T-A---A--G-CTGCA----TA-----G--------G 2103
MON.CM.99.L1_99CML1 GAGCCAGTCAATCTCAACCAAGAGATTGG-T----.........-A-GAC-GG--CCCCA-----GACGAGG-G-G---T--ATC-C---T-AGCA--T--------GG-A----AA-AAGAT-TG-GCT---------A---AAGGT-TCCATG-----G--------T 2024
MON.NG.x.NG1 CCAGTGGGACCACCAGAGACCCC.....................A-CGCC-A-AGCCCCG-----GACGAGGAA-G---T--ATC-C---T-AGCA--C--------GG------AG--AGA---G--G-A--C-CT-----GTCCGT-TCCATGT----G--C--G--R 620
MUS-1.CM.01.CM1239 ............................................--GTCCCAA-GAT-GAGC-AGCGACAGGAA-AG--T--ATC-------GTCA--T------CAGG-------A-TAGAGA-G---T-----AA--A---G-GGT-C-CATG--GC-C--C-----G 2007
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ............................................--GTCCCGG-GAG-GG--AC-GGACAGGAA-AG--TC-ATC-------GTCA--C------CAGG------AG--AGAC--G--G------AA-----GG-GGT-TC-ATG--GC-C--C--C--- 2017
MUS-2.CM.01.CM1246 ............................................A--GCCA--C-AG----G-A-AGACAG-AA-AC--TC-ATC-------GTCA--T--------GG------AA--AAA---G--G-C--TAAT-----G-C-GT-TCCATG--CC-G--C--C--- 2109
MUS-2.CM.01.CM2500 ............................................CC-AACC--CCA--C-CCACCGGACAGGAA-A---T--ATC-------GTCA--C--------GG-------A--AGA---G---T-G-CCAT--T--G-CGGT-TCCATG--CC-G--C-----G 2074
OLC.CI.97.97CI12 ..ACAGATTTTGGAGAAGGGAACAAG..................---AAA-AGAGAGATG-----GGAGAAGAAACC--T--ATC-C-----AGCA--T--------AG-A----AA-GA-AGAGC-GT-T----AA--A--G-A-GTCACT--A--G-----------G 2198
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GGGAAAAAGCAGAAGCAGCAAAAGAGGCAGGA............---GAAAAGCCAGC-GGG-AGAGCATACGAAG-GG-A--GT-C-------AT--T--------A-------AG-AAC-TGGG-C-CC----A---T---AA-GTA-----C--T-----C-----T 1604
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 TACCTGGAACAGGGCAGAATGCAGAA-CAG-AA-AGAG----G-A--GAA-G-TCAGA-GGG-A-AGCCTACGA-G-AG-AC-TG-C-------AT--T--------A-G-----AG-AACT-TGG-C--T----AA------AAGGTA-----C--C-----------G 1622
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GCAGGGGAACAAAAGAGACAACAGAGGCAGGA............A--GAGCAA--AGAGAG---GAGCATAT-A-G-AG-C-----C-------AT--G--------A-G-----AACTACA-T-GCTC-A----AA-----GAA-GT---G-TC--------C------ 1812
RCM.NG.x.NG411 GGGAGACAGCACAAACAGGAGCAGAGG-AAGA............-A-CAA-GA--A--TGGG-AGAGCCTACGA-G--G-G--GT-C-------AT--T--------A-G-----TG-AACATGGG--G-A----A-------AAGGT---G--CT-------------- 1827
SAB.SN.x.SAB1 GGGAAACGGCAGAAACAGCAGTGGCA..................AA-CCACT--CC-C-AC--AGCCCCTACGA-G-GG---AC-GC-----------T--------AG-A----AA-GAAA--TG-GT-C----A---A--GAA-GTCACT-----------C------ 2731
SMM.CI.79.SIVsmCI2 AACTATCTGAAACTAGGTCAGCAACAG-GAGA............-AGGAAAGAA-GGCCTT-CA-AGAGGT-AC-G-AGAC--GCTGCA-----AT--T--------AG------AG-A-----TGC-T-C----A---T--G-C-GTA----TA-----G--------- 1755
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 AATTACATGCAATTGGGCAAGAAGCAG-GGGA............-A-CAGAGAA-G-CC-T-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AG------AG-A------GCCC-C--T-A---T--G-CTGT-----TAT-------C-----G 1714
SMM.SL.92.SIVsmSL92A GACTACATGAAGTTGGGAAGGAAACAG-AAGA............-AGCAGAGA--G-CCAT-CA-GGAGGTGAC-G-GGAC--GCTGCA-----AT--T--------AG-A----AG-A------GCTC-T----AA--A--G-CTGT---G-TAT-------C------ 1716
STM.US.89.STM_37_16 AGTTACATGCAGCTGGGCAAGAAGCAG-GAGA............-AGCAG-AA--C-CC-T-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AG-A----AG-A------GCCC-T--T-A---T--G-CTGTA----TA-----G--C-----G 2282
SUN.GA.98.L14 GAGACCTACAGACTGTTAGGACAGGGCCTCAG............A-CACA--A--AGAGG-----AAGGGGGGAA-G--AGGAGC-A-G-T-G-ATATG------CCAG-A-----T-A-AG-AGG-CTTC--TAAT-------CTGT-ACT---T----G--C--G--- 2678
SYK.KE.x.KE51 ACAGTCAAGGACCTCTTGGTCCCTGGG-AA--TT-.........A--GAA-AAAGA---G-T-A-GGAGAAGGGACC--T--ATC-C-----TCAA--T--------AG------AA-GA-GGA------TG---AA---ACCAAGGTAAC-ATGT-GC-G--C-----G 2167
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM AAGAAACCCCCCACCAACAGGGAAGTGCTCT-G--.........-A-GGA-AGC-GT-GG-----GGAGACCAA-AG--TC-ATC-C--T-----C--T--------AG-A----AA-GA-AGA-G--G-TG---AA--TG-C--GGT-C--ATGT--G----------G 2509
TAL.CM.00.266 GGGACTACCACGTGGACCCCACCAGCC-AGAA...............GCCC-AAGA-ACA-CCACAACAAGGGA-AG--TC-ATC-C--TT-GGCCAGT--------AG------AA-A----A-G-GCT-----AA--A---GAGGT---G-TA--CC----C------ 2296
TAL.CM.01.8023 GGGACTACCACATGGACCCCTCCGACC-AGGA............T-CCGCAG-ACCCA-GC-AC-GACGAGGGA-AG--T--ATC-C--GT-AGCCAGT--------AG------AA-A--A-AGG-GCTC----AA--AAGGGAGGT---G-TA--CC----------G 1794
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 CCAGCCAGGAAACTGCTGGAGCAGTATG-CAAAAAGGG......A--TCAATT--G-A-GC--A-GGAGAAGGAACTGGAGGACTA----T-G--T--C--------AGGA----AA-GAGT-AG--CT-C---CA---C--G-C-GTAC---T---G------------ 2523
VER.DE.x.AGM3 GCAGACAAGGGGAAGCAGTTGAGGGA-CAAAGGAA.........AA-ACCA--AGC--TG--TCCCGATTGGACAG-GGGA-ATT---T...G-AC--C--------AG-A----AA-AAAA---G-TT-C----AA---GTC-CC-TCAG---AT----------G--G 2046
VER.KE.x.9063 GCAGAGAAGGGAAAACAGTTGAGGGA-CAAGGGAA.........-AGAACA--ACC-ACA--TCCAGACTGGGC-G-AGGA-ATT---T...G-AC--C--------AG-A----AA-AAAA---G-C-TT--T-AA--AGTC-CTGTAA---TC--G-----------G 2551
VER.KE.x.AGM155 GCAGAGAAAGGGAAACAAATGAGAAATCAGAA-AG.........AA-CCCC--AGCGA----TCCAGATTGGAACG-GGGA-ATT---T...G-AC--C--------AG-A----AA-AAGG--CTGT-TA-----A--AACTGCCGTTA-G--AT-------------G 2543
VER.KE.x.TYO1_patent GCAGAGAAAGGGAAACAACTGAGGGAGCAAAAGAG.........-A-TCCA---GC-ATG--TCCGGATTGGACCG-GGGA-ATT---T...G-AC--C--------AG-A----AA-AAAG---G-GT-T----AA---GTC-CC-TTA-G--A--GC----C-----G 2548
WRC.CI.97.97CI14 TTGAGGGAACAACAGGAACACAAGAA..................-ACAGA-GGACAGA-G-G---AGTGGGGG--CCGGAA-GGC-C-------AA--T-----C-AACCA----AA-GA-ACA-TGC-TA----AA--A--TAGTGTCTC---AT--C----------- 2630
WRC.CI.98.98CI04 TTGAAGGAGCAGGCACAGGCAAA.....................AA-GGAAGA--AGA-G-GA--AACGGGG---CCAGAG-GGC---------AA--T-----C-AA-CA----AA-GA-ACA-TGT-TA----AA--AA-TAGTGTCTC---CT-G------------ 2642
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CTGAGAGGAGCTCAGATGAAGAGGGA..................-A-AGA-AAAGA-ATGC--A-GGAGGGGAAAGTAGAA-ATC-C-------AA--T-----C-AACCA----AA-GA-ACA-TGT-TC--T--TC-AG-GAGTGTCTCT--GT-------------- 1559
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H1B.FR.83.HXB2 GCAGATGATACAGTATTAGAAGAAATGAGTTTG............CCAGGAAGATGGAAACCAAAAATGATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGTGGACATAAAGCTATA...............GGTACAGT 2476
Pol _A__D__D__T__V__L__E__E__M__S__L__.__.__.__.__P__G__R__W__K__P__K__M__I__G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C__G__H__K__A__I__.__.__.__.__.__G__T__V
H1A1.UG.85.U455_U455A --------------C--------C--A-A----............-------A---------------A--------------------------------------------------T--------T------A-A--GA-----...............-------- 1922
H1C.ET.86.ETH2220 --------------------------A-A----............-------A---------------------A-----------------T--------------------A---A----------T------A-A--G------...............-------- 1868
H1D.CD.84.84ZR085 -----------------------C--A-A----............-------AG-----------------------------------------------------------C--------------------------G------...............-------- 1998
H1F1.BE.93.VI850 -----------------------C--A-A----............-------A-----------------------------------------------A----------A-C--------------T--------C--G------...............-------- 1813
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --------C-----------------A-A---A............-----------------------------------------------------------A--------AG---CT--------TA-----A-A--G------...............--G--GA- 1873
H1H.CF.90.056 -----------------------G--A-A----............--G----A---------------------------------------------------------G--AG--GC----------------A-A--G------...............-------- 1823
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----------------------C--AGAC---............---C---A-------------------------------------------------------A-CG--G---CG--------TGAG---A-A--G------...............-------- 1790
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------------------------A-A----............-------A---------------------------------------------------A--------AG----T--------T--------A--G------...............-------- 1672
H1O.BE.87.ANT70 --------C------C--A-CA-C--ACAA---............GA-----A------------------------T--A-----------A-------A-G-A------A-TG-GACAG-------AGAA---AGGG-G-TACAG...............--A----- 2530
H1O.CM.91.MVP5180 ------------------A-TA-C--ACAA--A............GA-----------C------------------T--A-----C-----A-------A-G-----A-CA-TG-GACAG-----G-ACAA---A-GG---TACAG...............--A----- 2505
H1O.CM.94.BCF06 ------------------A-TA-C--ACAA--A............GA-----------C------------------T--A-----C-----A-------A-G-----A-CA-TG-GACAG-----G-ACAA---A-AG---TACAG...............--A----- 2529
H1O.CM.96.96CMA102 --------C---------A-TA-C--ACAA---............GA-----A---------------------A-----A-------G---A-G-----A-G-A-T-A--A-TG-GGCAG-------AGAA---A-AG---TACA-...............--A----- 1966
H1O.CM.98.98CMA104 ------------------A-T--C--ACAA---............GA-----A---------------------A-----A--G----G---A-GG----A-G-A-T-A--A-TG--ACAG-------AGAA---AGGG---TACAG...............--A----- 1962
H1O.CM.99.99CMU4122 ---------------C--A-CA-T--ACAA---............GA-----A-----C------------------T--A-----------A-------A-G-A---T--R-TG-GAAAG----G--AGAG---AGAG---TACAG...............--A----- 1961
H1O.CM.x.pCMO2_3 ---------------C--A-CA-C--ACAA---............GA-----A-----C------------------T--A-----------A-----------A---A--G-TG-GACAG-------AGAG---AGAG---TACAG...............--A----- 2528
H1O.FR.92.VAU ---------------C--A-CA-C--ACAA---............GA-----A----GC------------------T--A-----------A--G----A-G-A---T--A-TG-GGCTG-----T-AGAG---AGAG---TA-GG...............--G----- 2042
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---------------C--ACCA-C--ACAA---............GA-----A-----C------------------T--A-----------A--G----A-G-A---A----AG-G-CAG-------AGAG---AGGG---TAC-G...............--A----- 2529
H1O.US.99.99USTWLA ------------------AGCA-C--ACAA---............GA-----A-----C------------------T--A-----C-----A--G----A-G-A---A-KG-TG-GACAG-------AGAA---AGG---ATGCAG...............A-G----- 1959
H1O.US.x.I_2478B ---------------C--A-CA-C--ACAA---............GA-----A-----C------------------T--A-----------A-------A-G-A------A-TG-GACAG-------AGAG---AGAG---TACAG...............--A----- 2532
H1N.CM.02.DJO0131 --T-----------GA-------G--ACAA--A............GA-----A------G--------------A-----------A-----------------A------A-TG--ACA-----C--ACAA---AGG-----AG-T...............-------- 1982
H1N.CM.95.YBF30 --T------------A-------GC-ACAA--A............GAG----A---------------------A-----------A-----------G-----A------A-T---ACAG----C--ACAG---AGA-----AG-T...............-------- 2070
H1N.CM.97.YBF106 --T------------A----------ACAA--A............GA-----A---------------------A-----------A-----------------A------A-T---ACA-----C--ACAA---AGA-----AG-T...............-------- 2068
H1P.CM.06.U14788 --T-----C------G----TA-CT-ACC---A............GA---------------------------------A--R--------A-------A-G-A-T---AG-AG-TAAGR-------AGAA---AGAC---T-TAT...............--R--T-- 1947
H1P.FR.06.RBF168 --T-----C------G----TA--T-ACC---A............GA------------R--------------A-----A--G--------A-------A-G-A-T---AG-AG-TAAGG-------AGAA---AGAG---T-TAC...............--A--T-- 1937
CPZ.CD.06.BF1167 --T--------------T-C---CC-T-AG--A............AA----TC---C--C--T-GG-CA--T--A-----A--G--A---G--CCT---CA-G-A---T-CA-TG---CA--TACC--AGCA--GA-A-C--TG-A-...............ACA-A--- 2578
CPZ.CD.90.ANT --T-----C------G----G-G---TCA----............-A-----AC-----G-------CA--T--T--------G--------TTCC---CA-------A-CA-AG---C----C----TG-A-ACAGG-C--TAC--...............-CA----- 1915
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --T-----------GA----TA-TG-ACAA--A............A------------------------------------------------------A---A------A-C---GCA--------TGAA--CAGA-----A-C-...............--C----- 2062
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --T------------A----------ACAG---............GA-----A---------------------------------G-------------A----------A-TG-GA-A-----G--ACAA--GA-A-----AG-T...............--C----- 2048
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---------------C----G-----AGAA--A............GAG----A-----GG--------------------------------A-----------A-------------C---------T------A-A-G---A---...............-------- 2042
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --T-----C------A-T-----CT-A-A----............-------A-----GT--------------------------------T-------A---A-T---AAGAG--AA---------AGAA---A-A--GATA-CC...............A----T-- 2018
CPZ.CM.98.CAM3 --T------------A----TA-TG-ACAAC-A............A------A-----G---------------------------------------T-A---A-----CA-C---GCA--------TGAG---AGA---A-A-C-...............--C--G-- 1887
CPZ.CM.98.CAM5 --T-----C------A----TA-TG-ACAA---............A------AG----G-----G---------------------------T-----T-A---A------A-C---G-A--------AGAG--CAGA---A-A-C-...............--C----- 2178
CPZ.GA.88.GAB1 --T------------A----GAG---ACAA--A............-A----CTT--------------------A-----------------------C-A---A-T----A-TG---A------G--AGAA--GAGA----TAG--...............--G----- 2537
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --T-----------------TA-T--ACAAC-A............GA---G-A-----G-------T-A-----A--C--------A-----T-------A---A------A-TG--GAA--------AGAG---A-A-G--TAGA-...............A-C----- 1869
CPZ.TZ.00.TAN1 --------C-GT--T--TTGTA-C--C-AA--A............AAG---CAG----C--------CC-----A-----A-----A---G-ACC---T--TG----CT--A-T--T-CAG--C----TG-CAATA-AG---TC-G-...............-CC--T-- 2120
CPZ.TZ.01.TAN2 --------C-GT--G--TTGTA-C--T-AG--A............AAG---CAG----C--------CA-----------A-----A---G-ATC---T--TG-A--CT--A-C--C-CAG--C----TG-CAATA-AG---T--G-...............-CC--T-- 2125
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --T-----C-GT--T--CTGCA-TT-ACAGC-A............AA----CAG-------------CC--------T--A--G--G-----ACC------TG----CT--A-T--T-CGG-GC----TG-CAATA-AG---TA-G-...............-CC--T-- 2117
CPZ.TZ.09.UG38 --------C-GC--T--TTGTA-TC-T-AGC-A............AAG---CAG----CT-------CT-----------A--G--C---G-GCC---G-ATG-A---T-CA-C--T-CAG-TC-G--AG-AAATA-AG---TA-C-...............-CC--T-- 2094
CPZ.US.85.US_Marilyn --T------------C----CA-C--ACAAA-T............GA---G-C-----G------------G--------------------A-------A---A--------CG-CAAT--------AGAG---AGA-----ACAG...............---T---- 2536
MAC.US.x.239 --T------T-TA-TG--AC--G---AGAG--A............GGTCC-CAT-AT-CC--------AG----A-----A-----------T--TACT-A-G-A--CA-AA-TG--GAA------G-T-TA--CA-A-GGAT--A-...............--G---A- 2778
Pol _G__A__D__D__S__I__V__T__G__I__E__.__.__.__.__L__G__P__H__Y__T__P__K__I__V__G__G__I__G__G__F__I__N__T__K__E__Y__K__N__V__E__I__E__V__L__G__K__R__I__.__.__.__.__.__K__G__T
H2A.DE.x.BEN --T-----CT--A--G---C--G---AGAA--A............GGG-AC-AT-AC-CT--------AG----------A--G--A-----A--CACC-A-G-A--CA-AA-TG--GAA---A--G-ACTAAATA-A-G--TA-G-...............-CC--CA- 2861
H2A.PT.x.ALI --T--C--CT--A--G---C--G---AGAG--A............GGGA-C-AC-AT-CC--------AG----------A--G--A--C--A--TACC-A-G-A-----AG-TG--GAA---A--G-ACTAAATA-A-G--TA-A-...............-CC--CA- 2854
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST --T--C--CT--A--G---C--GCG-AGAG--A............GGGA-C-AT-AT-GT-----G--AG----------A--G--A--C--A--TACC-A-G-A---A-AA-TG--GAA---AG-G-A-TAAATA-A-G--TA-G-...............-CC--CA- 2306
H2B.CI.x.EHO --T-----CT--A--G---C--GG--AGAA--A............GGCA-C-AT-AC-CC--------AG----T--G--A-----A-----A--TACC-ATG-A--CA-AA-TG--GAA------G-AGTA---A-A-G--TA-G-...............-CA----- 2832
H2B.GH.86.D205_ALT -TT--C--CT--A--G---C--GG--AGAA--A............GGTA-C-AT-AC-CC--------AG----A--G--A-----G--C--A--TACC-A-G-A--CA-AG-TG--GAA------G-AGTG---A-A-G--TA-GG...............-CA--TA- 2837
H2G.CI.92.Abt96 --T-----CT-TA--G---C--G---AGAA--A............GG-A-T-AT-AT-GT--------AG----A-----A-----A-----T--TACC-A-G-A--CA-AA-TG--GAA--TA--G-GGTA---A-A-G-ATACAG...............-C---T-- 2188
H2U.FR.96.12034 --T------T--A--G---C--GG--T-AA--A............GA-CC-TAT-AT-CT-------CTG------A---A-A---G--C--T--TAC--A-A-A-T-C-CA-TG--AA----A--G-A-TG--CA-A-C-AT--G-...............-----CA- 2343
COL.CM.x.CGU1 --------------T--TA-----GAAGA-G-T......CAATTAA----CGCT----C-G--GT-CAA--TCA------A--G--AGCA----G-----A-------AGAG-T-A-A-TC--A-G--GG-A---A-AG--TAC-G-...............--AGATA- 2251
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -----------TA--A-TC-T--G-AAGA-A-T......CAACTTA-CTC-CCC-TTGTC-------CAG-------TC-G-----------A--T------TGT---CCAGG----GAA--CC--TGTCAA--TA-GGT---AG--...............--GGA--- 2466
DEB.CM.99.CM40 -----------CA-TA-TTC-----AAGA-A-A......GATTTAGAG-C-CCT----CC-------CAG--------T-A--------C--A--T--C-A-TGT--CCCAGG----GAA--T-C---GGC-AATA-GGT---AG--...............TCAGATC- 2291
DEB.CM.99.CM5 ------------A-TA-TTC---G-AAGA---A......GATTTAGAT-C-CCT----CC--G----CAG-G------T-A--G--A--------T----A-TGC--CCCAGG----GAG--TA----GGCA-ACA-GGT----G-T...............TCAGAT-- 2285
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --------C--CA-TA---C----CAAGA-A-A...AATTTGGGAA---AGG------TC-------CAG----------A-----A-A---T--T--TCAGGCA--CCCAGG----GAA--TA-GC-TATG-ACA-AGT---GG--...............-AC----- 2357
DRL.x.x.FAO ---------------A-TC---G-T--GAA--A............A------A------G---C-G--T-----A-----------AAC---T--T--G-----A---TT-A-TTGTGAA--TA-G--AGCA--GA-A-TTA--CAT...............-C-T-G-- 2043
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --T------------G-----C-CT-ACC---A............GA---T--G----------G---------A--C--A-----A-----T-------AGG-A-----AG-TG--GAA--------AGAACATAGA----TAG--...............--G----- 1932
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --T------------G-----C-CT-ATC---A............GA---T--G----------G---------A--C--A-----A--C--T-------A-G-A-----AG-TG--GAA--------AGAACATAGA----TAG--...............--G----- 2012
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --------C--TA--A-TC------A-GAC---CACTTTCCCCCA-ATAA-CC----CGTT-C--GG-AG----A--T--A-----AGGG--TC-T--C-A-G-A---C-GGG-G---AAG--C--T-GGAG-ATA-A-TCATC-CC...............--CT--A- 2643
GSN.CM.99.CN166 --G--C--C--CA-CG-CC----CTCAGCAA-T......GAATTAGATAC-CC-----C----------G----------A--G-----A--AC-------GG--C--A-A--TG--GAAG--ATCT-TAA--AGA-A-G-ATC-A-...............-C---T-- 2186
GSN.CM.99.CN71 --G--C-----CA-TG-CC-----TCAGCAA-T......GAATTAGACAC-CC-----C--------C-G-------G--A--G-----A--AC------AGG-AC--AGA--TG--GAAG-GATCT-TAA--A-A-A-G-ATC-A-...............-CC--T-- 2186
LST.CD.88.SIVlhoest447 -----------TA-C--TTC-----ATTCAG-T......AGAATAGAG---CCT-AT-C---T-G-G-AG----------A--G--ACAA--T-G-----A-G-A--CA-GG-TG-CT-T--------AGCA---A-A-C-A-AG--...............--G----- 1738
LST.CD.88.SIVlhoest485 -----------CA-C--TTC-----ATTCAG-T......AAAATAGAG---CCT-AT-C---T-G-G-AG----------A--G--ACAA--T-G-----A-G-A--CA-GG-TG-CT-T--------AGCA--GA-G-C-A-AG--...............--G----- 1738
LST.CD.88.SIVlhoest524 ------------A-C--TTCT----ATTCAG-T......AGAATAGA----CCT-AT-CT----G-G-AG-------T--A--G--ACAA--T-------A-G-A-TCAGGG-TG-TT-T---C----AGCA--GA-G-CCA-AG--...............--G----- 1735
LST.KE.x.lho7 --T-----C---A-T--TTC-----ATTCAG-A......AGAATAGA----CCC-AT-CT----G-G-AG-------C--A--G--GCAA--T-GG----A-G-A---AGAG-TG-CT-T--------AGCA---A-A-CTA-AG--...............--G----- 2822
MND-1.GA.x.MNDGB1 --T--------CA-C--TA-T----GA-A-A-A......AAATTAAA-----AT---C-G--------T-----------A--T--AAACT-A-G-----A----------A-TG--TATG-------AA-A--GA-GGG-A-AT-T...............--G----- 2157
MND-2.CM.98.CM16 --T------------A-CA----TC-AGA---A............AA---T-AT---------C-G--T--T--A-----------A-CA-----T----A-----T-TTCA-TTGTAAAG--AC---AGCA--CA-A-CTA-ACAC...............-C-T---- 2477
MND-2.GA.x.M14 ---------------A-CA----TG-AGA---A............A------AT--------CC----T-----A-----------AGCA--T-GG--G-A-------TTCA-TTGTAAA---AC-G-AGCA---A-A-GTA--CAT...............-C-T---- 2404
MND-2.x.x.5440 -----C---------A-TA----TT-AGAG--A............A------AT-----G---CG---T-----A-----------AGCA----G-------------TT-A-TTGTAAAG-------AGCA---A-A-TTA--CAT...............-C-G---- 2037
MNE.US.x.MNE027 --T------T-TA-TG---C--G---AGAG--A............GGTCC-CAT-AT-CC--------AG----A-----A-----------T--TACT-A-G-A--CA-AA-TG--GAA------G-T-TA--CA-A-GGAT--A-...............--G---A- 2246
MON.CM.99.L1_99CML1 --C--C--C---A-TA--C----TCA-CACG-A......AATTTAGGG-AG-AT----C---T---G-AG----------A--G--AA-G--AG----T-A---A--CA-AGCA----AAG-GAT-T-TGAA-ACAGAG-G-T-TGG...............-CA----- 2173
MON.NG.x.NG1 --G--C-----CA-CG-CC----RCAAGACA-A......AATCTAGG--A--AT----C---C------G----------A-----C--A--AC-G--T-AG--A-TCA-AGG-G--ACGG--TCCT--CAG--TA-A-C--TG-G-...............-CW----- 769
MUS-1.CM.01.CM1239 --------C--CA--G-CC-G--TTCC-ACA-T......CAGATAGATAA-CC------T--C---T--G-G--------C--G--AAAC--ATC---C---G-A---AGAGG-G---AAG--TCTT--AA--AGA-A-C-AT--AG...............-CA----- 2156
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --------C--CA--A-CC-G--TGCCCA-A-A......CACCTAGA----CC------T--C---TCAG----------A--G--AAAC--ATC---C-A-G-A---AGGGGAG---AGG-TTGTT--AA----A-A-CTAT--GG...............-CA----- 2166
MUS-2.CM.01.CM1246 --G-----C--CA-CA-CC----CTCAGA-A-A......AAAATTAGT--GGA--T--CT--C---G-AG-G--A--TT-A--G--GC-G-----T----A---A---A-GGG-G-GA-AG--A--T--AA--AGA-A-G-ATAG--...............-CC----- 2258
MUS-2.CM.01.CM2500 --------C--CA-TA-TC-G--GTCTGAAA-A......GAAATAGATAA-GA-----CT------G--G--------T-A--G--A--A--T--T----AG--A---A-AGCAG--AAAG----GT-TAA--ACA-A-G-ATC---...............-C------ 2223
OLC.CI.97.97CI12 --------C------A-TA-G-GG-A-GA-A-C......TACATGGA---T-ATG---TT--T-G---T-----------A--G--AGC---T-GG----TG--A---AGATGT-GGA-A-G-ATTT-T...-AGA-AG--ATACA-...............-AGG---- 2344
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --T-----------CA-CAGT--C--AGAA--A............GG--AT-AT-----G--------T-----A-----A--G--A-A---A--T----A-------T--A-TTGTAAA--------AGCA--GA-AGTTA-ACAT...............-C-CAT-- 1747
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --------C------A-TA-T-GG--AGAA--A............GG--A--AT-----G--------T--------T-----T--A-A---A--T--G-A---A---T-CA-TTGTAAG--------AGCA--GA-AGT-A-ACAT...............-CCCAT-- 1765
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --------C------A-T----G---AGAA--A............GG-AATGAT----CC--------A-----A-----A--G--A-A---T--T----A---A---A-AA-CTGTGAA--T-----AGC----A-A-GGA--CAT...............-C-CAT-- 1955
RCM.NG.x.NG411 -------G------TA--C--A-TT-AGA---A............GG--A--AT-----G--------T-----A-----A--G--A-A---A--T--T-A---A-T-A-C--TTGTAAA---ACT--AGCA--GA-G-CTA-ACAT...............-C-CAT-- 1970
SAB.SN.x.SAB1 --------CT-----A--C-G-GT--AGAA--A............GG--AC-AT----------G---A--T--A-----A-----A-G---T--T----A-GCA--CC-CA-TCAGGAGG--A----AGAA-ATA-A-CTTG--A-...............-C---CA- 2874
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --T-----CT-TA--G-G-C--G---AGAA--A............GGGCT-G-T-AT-CC--------AG----------A--G--A-----T--TACT--GG----CACAA-TG--AAT------G--CTA--TA-A-G--TA-A-...............--G--CA- 1898
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --T--C---T--A-TG---C--G---AGAA--A............GG-CC--AT-AT-CC-----G--TG-G--T--T--A-----------A--TACT-A-G-------AA-TG--GAG---AC-G-G-TA--GA-A-G-AT--GG...............--A---A- 1857
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --T-----CT--A--G---C--G---AGAA--A............GG-TT--AT-AT-----------AG-G--T-----------A-----T--CAC--A-G-A--CC-GA--G-TAAA--TC--G---TA--GA-AG---TA-G-...............-CC---C- 1859
STM.US.89.STM_37_16 --T--C--CT--A--G-G-CG-GG--AGAGC-A............GGGCT-CA--AC-CC-----GG-AG----T-----A-----A-----A--TACT-AGG-A-T-A-GA-TG--AA------GG-A-TA--CA-G---ATA-A-...............--A--TA- 2425
SUN.GA.98.L14 --------C---A--G-GTCT---GATTC-G--......TCCATAGA---TCAC-----G--C-GGG-AG-G--T--T--A--G--ACAA--T-G-----A-G-A----CAG-TG-CT-TG-------TA-G-ATA-A-C-----C-...............--A----- 2827
SYK.KE.x.KE51 --------C--CA--A--AG----CAAGACA-C......CAGTTA-ATCA-CCT----CC--------AG--------T-A-----AAAC--A-GG--------A---A-C-----CAGAT-TC----AGAAA---CAG-T-GG-G-ATAAAGGAAGTAGAG----GTC- 2331
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -----------TA--A-TAG----GAAGA-A-T......CAATTA-ACCA-CC----TC---------AG----A---T-A-----AAAC--T-C---T--G--A---AGAA-T--TAGAT-CACTG-TGT-AA--CCTC--GA-A-AGAAAGCAAGTAGAG--G--TC- 2673
TAL.CM.00.266 --------C---A-TA--C---T-GGAGAAA-A......GAATTGGA----GT-CCCC-C-A-----CAG--------T-G-C---A-AC--AC----GCA-AGT---AG-GCC---GAA---C-GTGGGAAAACA-A-G---A-GG...............-AC----- 2445
TAL.CM.01.8023 --------C---A-CA--C-----GG-GACA-A......GAATTAGA----GTGCCCC-C-A-----CAG--------T-G-C---A-AC---C-G---CA-AGC---AC-GGAG--GAA--C---TGGGAACACA-A-G-----GG...............-AC----- 1943
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --T--------CA--A--A-G---GAAGA-A-C......CATTTAGA----C-C---CGG--T---G-AG----A--T--A-----GGGA---TC-----A---A-----CA-T--TT-AG-GA-T--AGA----A-AG--A---G-...............----AT-- 2672
VER.DE.x.AGM3 -----------CA-TA--A-----GCAGA---A......CAATTAT------C---------------A--------C--------GGGAC----T----A-G-----AG-G-T-GGGAAG--AG-T-GGAA-ACA-A-TTTTG-G-...............--G--CA- 2195
VER.KE.x.9063 --------C--CA-CA--A------CAGACA-A......CAACTAA-----CCT----G-------G-A-----A-----------AGGAC-T--T----A-G-----AG-A-TG--GAAG--A----AGAA-ATA-A-TTTTG-G-...............--C----- 2700
VER.KE.x.AGM155 --------C--TA--A--A-G--T-CAGA---A......CAATTAAGG---TC-----G---------AG----A--------G--AGGGT-A--C----A-G-A------A-TG--GAAG--C--T-GGAA-ACA-G-T-TTA-G-...............--A----- 2692
VER.KE.x.TYO1_patent --------C--CA--A-TA------ATGA---A......CAATTAT----TCC-----G---C-----T--------C--A-----AGGCC-T--T----A-G-A---A-CG-C-GGGAAG--A----AGAA-ATA-A-TTTTG-G-...............--A---A- 2697
WRC.CI.97.97CI14 ---------------A----T-T--ATTTA...............AATAAG-AT---C-G--T-G---A--T--A--G--A-----CAC---G--T----A-TTAC--AGA--AG--AAA---AG---A-TA---A-A-C-ATAGA-...............-CAGACA- 2770
WRC.CI.98.98CI04 ---------------A----TATCCATTTAAAT............AATAAG-AT---C----T-G---A--T--A-----A-----CAC---G--T--T-A-TTA---AGGA-A----AA---AG---T-TA--GA-A-C--TAGA-...............-CAGATA- 2785
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --------C--T---G----T-TTCAATTA...............GA-----AT---C------G---A-----A--T--A-----AAC---GC------A--TA---A-AG-TG-CAGA---A----T-TA---A-GG---TA-G-...............-CA-ATT- 1699
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
H1B.FR.83.HXB2 ATTAGTAGGACCTACACCTGTCAACATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATTGAGACTGTA.........CCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGGCCATTGACAGAAGAAA 2637
Pol __L__V__G__P__T__P__V__N__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__P__I__E__T__V__.__.__.__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q__W__P__L__T__E__E__
H1A1.UG.85.U455_U455A ---G--------------------------------G---A-------------------T--------------A-----T--------A------.........--------------A----A---------------G--------------------------G- 2083
H1C.ET.86.ETH2220 -C-------------------------------C-----CA-----------C----AC----A-----C-----A-----T--C-----A------.........--------------------------------------C------------------------- 2029
H1D.CD.84.84ZR085 ------------C---------------------------T-------C--------C-----------C-----A-----T--------A------.........--------------------------------------------------G------------- 2159
H1F1.BE.93.VI850 G--------------G------------------------A-------------------T--------------AG----T--------A------.........-----------G-----------------------G---------------------------- 1974
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------------------A-------------G------A----------------------------------A-----T--------A------.........----------------------------------GG---------------------------- 2034
H1H.CF.90.056 ------------------------T-----------G---A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A------.........-----------------------------------G---------------------------- 1984
H1J.SE.93.SE9280_7887 G---A-------------------------------G--CA-----------C-------T--------------A-----T--------A------.........------------------------------------A--------------------------- 1951
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----------------------------------C----C--------------------T--------------A-----T--------A------.........-----------------------------------G-----------------A---------- 1833
H1O.BE.87.ANT70 ---G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A-----T--AC----C--C--T--A-----C--A-CCC-A--G.........---------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA------ 2691
H1O.CM.91.MVP5180 ---G--G--------T-----T--T--TC----G-----CA-A-----AGGAT-A--A--T--AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A--G.........--------GC----A--------------A--------A-----------CC-AT-TAG---G- 2666
H1O.CM.94.BCF06 ---G--G--------T-----T--T--TC-----------A-A-----AGGAC-A--A--T--AC-------C--T--A--T-----A-CCC-A---.........--------GC----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA----G- 2690
H1O.CM.96.96CMA102 ---G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-G--------A--------C--T--A-----C--A-CCC-A---.........---------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA------ 2127
H1O.CM.98.98CMA104 ---G-----------T-----T-----T-----------CA-A-----AGGAT-A--------AC-------C--T--A---T-C--A-CCC-A---.........-------G-C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA------ 2123
H1O.CM.99.99CMU4122 ---G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A--C--T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G.........--------RC-G--A--------------A------A-A-----------CC-AT-TA------ 2122
H1O.CM.x.pCMO2_3 ---G--G----T---T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A--C--T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G.........---------C-G--A--------------A------T-A-----------CC-AT-TA------ 2689
H1O.FR.92.VAU ---G--G--------T-----T-----TC-A---------A-A-----AGGAT-A-----T--AC-------C--T--A-----C--AACCC-A---.........---------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-CAG---G- 2203
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---G--G--------T-----T--T--T-----------CA-A-----AGGAT-G--------AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A---.........---------C----A--------------A------A-A-----------CC-AT-TA------ 2690
H1O.US.99.99USTWLA ------G--------T-----T--T--TC-----------A-A-----AGGAT-A--G--T--AC-G--Y--C--T--A-----C--AACCC-A---.........--------GC----A--------------A--------A-----------CC-AT-TAG----- 2120
H1O.US.x.I_2478B ---G--G--------T-----T--T--C--------G---A-A-----AGGAT-A--C--T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G.........-----G---C----A--------------A------A-A-----G-----CC-AT-TA------ 2693
H1N.CM.02.DJO0131 G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A------.........--------------A-----G-------------G---A-----------T-------C----- 2143
H1N.CM.95.YBF30 ------------A--------T--T--T--A-----------T--A--C--------C--T--------------A--A--T--------A------.........--------------A--------------------G--A-----------T------AC----- 2231
H1N.CM.97.YBF106 G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--C--T--------A------.........--------------A-----G-------------GG--A-----------T-------C----- 2229
H1P.CM.06.U14788 ------G--Y--A--C--A--A--T-----A---------A-T-----ATTA-----A--T-----G-G---C-----C-----C--A--A-TA---.........--------------AG-------------G--T-GG--G--G--------C---T--A-G---- 2108
H1P.FR.06.RBF168 ------R--C--A--C--A--A--Y-----A---------A-T-----ATTA-----A--T-------G---C-----C---T-C--A--A-TA---.........---------------G-------------G--T--G--A--G--------C---T--A-G---- 2098
CPZ.CD.06.BF1167 -C--A-------A--C--A--A--T---------------G-T--A-GA--AC-------T---C-------C--T-----TA-AG-A--A-TA---.........AA---G--GC-C---GA------------G--T--G--A------------C-AT-CAG---G- 2739
CPZ.CD.90.ANT -C-GT-G-----A-AC--A--A-----T--A--T------G-T--ATG--TTT-A--A--T--------------A-----TAAAG----A--A--G.........--C--T--------AGA------------A----G---A-----------GC-CT--A----G- 2076
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 G--G--G-----A-----A--G--T--------C------A-A-----A--------C--T-----------C--T--A--T--C----GA-----G.........--------------------------------T-G---A-----------C--A--------G- 2223
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 C--------G--A--------T--T--T------------T-TC----A--A--------T---C----------A--A--T--------A--CA--.........-----G-----G--------T-----------G-G---A-----G-----T------------- 2209
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---------G--C--------G--T--T--A--G------A-C--A-----A-----G--T---C-----------------A----A--A------.........--------------------G-----C--T----G---------G-----CC-A---------- 2203
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------------A--C--------T-----A---------G-CC-A--AA-AT-A--G--T---C-------C--A--A--T--A--A--C--A---.........AA---GTTTC----------G-----C--G--C--G--A-----G-----TC--T--A------ 2179
CPZ.CM.98.CAM3 ---G--G-----A-----A--G--T--------C------A-A-----A--A-----C--T--------------T--A--T--C-----A--A--G.........--------------------------------T-G---A-----------T--A----C----- 2048
CPZ.CM.98.CAM5 ------------A-----A--A--T--------C------A-A--A--A--A--------T---C----------T--A--T--CG-------A--G.........----------------------------------G---A-----------T--A----C----- 2339
CPZ.GA.88.GAB1 ------------A--------A--T---------------A-T-----A--AT-G-----T---C--GTG--C--A-----TT-A-----A-----C.........-----C-----G--A--------------T-----G--A--G--------C--AT---C----- 2698
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -C----G-----A--T--A--T--T--T--A---------G----A--C--AT-A--A--T---C----------A--A--T--A---ACTC----G.........----------------------CA-----A----GG--A--G------------T--A------ 2030
CPZ.TZ.00.TAN1 CC----G---GAA--C--CA-T--T-----A--T------A-T--A-AG--AT-A--A--T--C-----------T--------A--A---GTA---.........AA----C-------AGA------------G--------A--G--G-----CC-CT-CA-G--G- 2281
CPZ.TZ.01.TAN2 CC--------GAA--T--CA-T--T-----A--C------A-T--A-AG--AT-A--A--T---C----------T-----T--AG-----GTA---.........AA---GC-GC----AGA------------A--------A-----------TC-AT-CA----G- 2286
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 C-----G--GGA------CC-A--T-----A--------CA-T--ACAA--AT-G--C--T-----------C--------TAAAG----AGTA---.........AA----G--C----A-A---C-----C--G--------A-----------TC--T-TA----G- 2278
CPZ.TZ.09.UG38 TC-------GGAC--C--CA-T--T-----A---------A-TC-ACAA--AT-A--A--T---C-------C--------TAAAG----TGT----.........AAG--G--GC----AGAG-----------G-----G--A-----------CC-CT-TA------ 2255
CPZ.US.85.US_Marilyn T-----G-----A-----A--A--T--T-----C--G---A-T--A--A--A-----A--T--------------T--C---T-----A-A------.........-------G------A-----------------T-G---A--G----------------C----- 2697

Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
MAC.US.x.239 CA-GAC---GGAC--C--GA-T-----TT----T------T--C-A--AGCTC-G--GATGT--C-------------AGCTAAAG-A---C-----.........AA---CGCC-------------A------A------T-G--G--G--------AT--A------ 2939
Pol __I__M__T__G__D__T__P__I__N__I__F__G__R__N__L__L__T__A__L__G__M__S__L__N__F__P__I__A__K__V__E__P__.__.__.__V__K__V__A__L__K__P__G__K__D__G__P__K__L__K__Q__W__P__L__S__K__
H2A.DE.x.BEN -A-GAC----GA---C--AA-------CT----C------A-TC----AGCCT-A--CATGT-A--------A--AG--GC-AAG--A---C-AA--.........AA-----C---G--------G-AA-----A----GGC-G-----------CC-A---A----G- 3022
H2A.PT.x.ALI -A-GAC---TGAC--C--AA----T--TT----C-----CA-T-----AGCCT-A--CATGT-A-----CC-A--AG--GC-AAG--A---C-AA--.........GAG----G--------------AA--C--G------T-A-G---------C--A---A------ 3015
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -A-GAC---TGA---C--AA-------TT----C-----CA-TC----AGCCT-A--CATGT-A------C-A--AG-CGC-AAG--A--AC-AA--.........AA-A---TGC-G----------A------A------C-G-G---------C--A---A------ 2467
H2B.CI.x.EHO -A-GAC---GGAC--C--AA-A-----TT----C------A-T--A-A-AGCT-A--CATG---C-------C--AG-AGCAAGG--A--AC-A---.........AA---CC-G--------T-A--AA-----G------A-C-G---------CC-AT-CA----G- 2993
H2B.GH.86.D205_ALT -A-GAC----GA---C--AA-A-----TT----C------A-T--A-A-ACCT-G--CATG-----------C--AG-GGCAAAGG-A--AC-A---.........AA---TG-G-----A--T----AA-----G-----GA-C-G---------TC-AT-CAGG---- 2998
H2G.CI.92.Abt96 TA-GAC---GGA---C---A-A--T--CT-------G--CA-T--AGT-A--C-A--CATGT--C----------A---GCAAAGG-A---C-A---.........AA-----GGC----A--T--C--------G------A-C-GG--------CC-AT-TA-G---- 2349
H2U.FR.96.12034 -A-GAC----GAC--C--AA----T--TT----T--G-----T-----AG-AC-G--CATGT--C----C-----A--AG-AAAAGAA-CACTA--C.........ATT-GGGG-C----A-----C-A------A------T-A-G---G-----T--AT-TA-G---- 2504
COL.CM.x.CGU1 C---A------AC--C--CA-A--T---G-A--T------A----A-AAG-AGGGAAA-TAGTAG--GC-CAATTATCAGATAGG--CCCAGTCACC.........AAG--G-CG-----AGAG--C--------G--------A--G--G-----C--A-GCA------ 2412
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 CC----G---GAG-----CA-T--T--TT-A--G--G---T-C--AG-A-CCC-A--C-T-T-GA----CA-G-TAGAG--T-AG---C-ATA-ACC.........-----G--------AGA---G-A-TCA--A--------C---------G-C-CT-GCC-G-G-- 2627
DEB.CM.99.CM40 ----------GA---C--AA-T--T--TC-A---------TAT--AG-AA-A--G--GGTAT--A----------AG-ATTAGA-TA-ACC...............--------------AGAG--GGCA-----A-----GA--------------C-TT--AGG---- 2446
DEB.CM.99.CM5 G--------TGA---C--AA--------T-G-----G---TAT---G-AA----G--GGTAT-CA----------AG-ATTGGACT--ACA...............--------G--G---GAG---GCT----------GGA-------G-----CC-TT--AG----- 2440
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ------------------CA-A-----CT-A--------CTATC-T-G-A--T-A--AGTA--AC----CA-GG-AG-ACAG-AA--GCG-C--CA-...GTCACC--------------A------T-T--------T-G-A-A-----------T--A--TAC---G- 2524
DRL.x.x.FAO G--G-----C-----C-----A--T--T--A--T------G-AC-CTG-A-AT-A--AGCT---C-T--------TG----T-AAG-A--AC-A---.........AA-----C-C----A--------------A-----GA-A-----------CC-CT-CA-G--G- 2204
GOR.CM.04.SIVgorCP684con C-----T-----A--C--G-CA--T--T--A---------G----A--AA-A-----G--T--CC-------------A-----C--A---GTA---.........--C---TCT-----------G--------A--T--------G--------C---T--A------ 2093
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con T-----T-----A--C-----A--T--C--A-----G---A-T--A--AA-A-----A--T--C--------------A---T-C--A--TGTA---.........--C---TCT-----A-----G--------A--C-----C--G--------T---T--A------ 2173
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 TC--A-----AG------AA----T--T--A---------A-T--AG-----GCA--CATG-AA---GT-A-GGGAG--CTAT---G-C---T--AG...GAAACAAA----C--C----AGA---G-AA-----A--T---T-G-----------C--AT--AG----- 2810
GSN.CM.99.CN166 -C-G--T-----C-----A--A--T---T-A---------TGC--A-G-A--T-A--GGTA--------CA-GGTGCAGCAGAAG--A--AC-CA--.........GA---GC-CC-----G------AA--G--A-----GA-C-----G-----CC--T-TAGG---- 2347
GSN.CM.99.CN71 -C-T-----G--C-----A--G--T---T-G---------TGT--A-GCA--T-A--AGTA--C-----CA-GGTGCAGCAGAAAC-A---C-C---.........GA---GC-CC----AT------AA--A--A-----GA-------------C---T-TA-G---- 2347
LST.CD.88.SIVlhoest447 ----T-G-----------A--AG----TG-A---------A-T--A---A-TG-G--AGCA-GA---GTAC-AT-ACAATTAAG-GACA-A-TACCC...ATCACAAAG--C-----G--------CTGT-----T--C-G---A-----G-----T---T-TA------ 1905
LST.CD.88.SIVlhoest485 -C--T-------------A--AG----TG-A---------A-T--A---AGTG-G--AGCA-AA---GTAC-AG-ACAATTAAG-GACA-A-TACCT...ATCACAAAG--C-G---G--------CTGT-----T--C-G---A-----G-----T---T--A------ 1905
LST.CD.88.SIVlhoest524 T--GC-------A--C--A--AG-T---G-A--------CA-T--A-AC-CTC-A--GGCT-GA---GTG--AG-ACAATTAAG-GAGA-A-TACCT...ATAACAAAG--GC-T--G--------GTGT-----G----G---A-----G------C-AT-CA------ 1902
LST.KE.x.lho7 C---T----------C--A--AG-T--TG-A--G--G---A-T--A---GCA--G--GGC--AA--G-T---AG-TCAGTTAAG-GA-A-A-T-CCT...ATTACAAAG---TCT-----A--T--GTGT-----A----G---A--G--G-----TC-AT--A----G- 2989
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---GA----------T--AA-AG-T-----A--G-----CA-AA--GAAA-AT-A--AG-A-AA----TA--GG-ACAATTGT--GA-A-A-TACC-...ATAACAAA---G--------A------G-A-----A--C-G-A-A-----------T--A-GTA----G- 2324
MND-2.CM.98.CM16 CC----G--C--C--------A--T--TG-A--T------G--C---AGA-AT-A--A--T--AC----------AG----TAAAG-A--A--A---.........AAG----C-C----A-------CT--C--A--T---A-A---------------T-TA-G---- 2638
MND-2.GA.x.M14 GC----G--C-----C-----A--T--T--A--T------G-TC-T-AGA--T-A--A--T---C-G--------T-----TAAG--A-----A---.........AA-----C-C----A--------------A----G-A-------G------C--T-TA------ 2565
MND-2.x.x.5440 TC-G--G--C-----C-----A--T--T--A--T------G-AC-T-AGA--T-A--A--T--------------T-----TAAG--A-----A---.........AA-----C-C----A-------CA-----A--G-G-A-A-----G------C--T-TA------ 2198
MNE.US.x.MNE027 CA-GAC---GGAC--C--GA-T-----TT----T------T--C-A--AGCTC-G--AATGT--C-------C-----AGCTAAGG-A---C-----.........AA---C-CC-------------AA-----A------T-G-GG--G--------AT--A------ 2407
MON.CM.99.L1_99CML1 ------T-----A--T---A-A--T--TT-A--G------G-C--AG--A----G--GGTA--CC-C--CA-GG-TGC-G-GGGAGACCTCCAACCCCCATCTTTAGAG--C-CT-----AG------AA--G--A-----GT-G-----G--------AT-CAG----- 2343
MON.NG.x.NG1 T--GC-G-----R--C--AA-T--T--TT-G--G-----CG-CC-CT-AAG---G--GATA--CC-G--CA-GY--CAGG-AATCGCCC-AT-CCC-...TCCTTGA----G-CCC-T--A-------AA-----G------T-G-----------CC-CT-TA------ 936
MUS-1.CM.01.CM1239 G--G--G-----------CA----------G--G------TGT--A-G-A-AT----AAT---C--G--CA-GATACAGGAAAAA--A--AC-CA--.........AA---GGCC------GA---GGCAA-A--A----TG--C-----G------C----TC------ 2317
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---------G--A------A-A--T-----G--G-----CTGT--A-GCA-AT----CATT---C----CA-GATACAGG-AAAAT-A--AC-AA--.........AA---G-CCC----AGA----GCAA-A--G----TG--C--G--------T-----CC-G---- 2327
MUS-2.CM.01.CM1246 C--G--GA-T--------CA----T--CT-A--G------TGC--AT-AA-AT-G-AAATA--AC----CA-GGTA--GGCAGGACAGC-ATTGAA-...CCCACTAA---T-GCC-T--AGA-A---AAA-A--G----TG--A------------C-CT-TA-G--G- 2425
MUS-2.CM.01.CM2500 TC----------------AA----T--TT-A--------CTGC--AT-AA-AT-G---ATT--C--G--CA-GGTAGGAG---AAC-G--AC--ACG.........AA---TGG-C-C--AG----G-AA--A--G----TG--A---------------T-CA-G---- 2384
OLC.CI.97.97CI12 ------G---GA------A--T--TG-GG-A-----G---G----AG-AGCAG-A--GATACG-C-GGTC-GCG-ACAGCTTT-AGA-A---TCCCT...ATTACTAAG-----------AGAG---CACA-GCCT---C-GA----G--------T--A-GTA-G---- 2511
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ---------T--A-----G--A--T--------G------G----ACACA-AT-A--AGCTT-A-----------A--A--TAAAGCA--A-TAA-T.........AA----G-G------GA---TCA------A----G---A--G--G-----CC-C-GTA------ 1908
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---G-----G--A--------A--T--T------------G-T--ACACA-AT-A--AGC-T-------------A------AAGGCA--A--AA-T.........GA---G-----G--A------CAA-----G--T-----A-----------T--A-GCA------ 1926
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GC----G-----A-----A--G--T--T--A--G------G-T--A-AGA-AT-A--AGC---AC----------A--A----AA--A--A---A--.........AAG---G--------T-T---CAA-----A---CG---A---------------T--A------ 2116
RCM.NG.x.NG411 ---G--------A-----A--A--T--------C--G---G------GCA-AT-A--AGC-T--C----------A--A--TAAAGCA--A--AA--.........AAG---G--------------CAA-----G--T-G---A-----------T----GTA----G- 2131
SAB.SN.x.SAB1 T--G------GAA-----A--T--T--T--A---------G-C--AG-A--AT-A--AGTT---C-------GA-ACAA--AGAG--A--AC--A--.........AA---CC-C------------CAA-----G----GGA-A-GG--------T---T--A------ 3035
SMM.CI.79.SIVsmCI2 TA-GAC----GAC--C--AA-A--T--TT----C------A-T-----AGCAT-A--CATGT-A-----C-GC--AT-GGCAAAGG-A--AC-A---.........AAG----CT--G----------AA--A--A------T-A-----------GC--T--A------ 2059
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 CA-GAC----GA---C--AA-T--T--TT----C--------C-----AG-AT-A--AATGT--C----------AG-AGCTAAAG-A--AC-A---.........AAG------C----A-----G-AA-----A------T-G-G----------C-TT--A----G- 2018
SMM.SL.92.SIVsmSL92A GA-GAC---GGA-------A-T-----CT-----------A-T--A--AGCAT-A--AATTT--C------A---AG-GGCAAAAG-AC-AC-A---.........AAG----C-C----A-------A------A------CAA-G---G-----CC--T-TA------ 2020
STM.US.89.STM_37_16 TA-GACT---GAC--C--CA-T-----TT----C--G--C--A-----AGCTT-G--GATGT-A-----------AG-AGCTAAAG-A--AC-A---.........AAG--G-C------A-------AA-----A------A-A--------------AT--A------ 2586
SUN.GA.98.L14 G--G--G--G--A-----A--AG-T--C--A--G------A-TC-TT-AGCCT-A--GG-A-GA---GT---AG---C-CTTAG-GAAA---TCCC-...ATTACAAA---T--G-----AGA---GGCC-C---A--------G-----------CC--T--AGG--G- 2994
SYK.KE.x.KE51 TC----------------A--A--T--TT-A--------CA-A----GCA-AT-G--AGCA-AA---GTAA-GATAGCACAAAAAT-A--AC-AA-G.........AA---CC--C----------G-A---GCTA--T---T-A-----G-----TC-----AG----- 2492
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM T-----G--T-----G--A--A--T---T-A-----G---A-AC-T--CA-AT-G--AGT--AA---GTAA-GGTTCAA-CAG-AT-A---C-A--C.........AA-----GTC-G--A----AC-AA--ATTG--CCGGC-A--------------AT-G-T---G- 2834
TAL.CM.00.266 T--GA-T-----A--G--AA-T-----TC-A--G------T-T--AG-AA-AT--A--GTT--AC-T--CA-GGT--GCTCAGAC--ACC--TAACC.........AAG--T--------AGAG--T-A---ACC---C---A-C--G--------C--A--CAG----- 2606
TAL.CM.01.8023 ----A----G--------AA--------T-A---------T-CC-AG-CA-AT----GGTA--AC-T---A-GGT--GC-CAGAA--ACCAGTAA--.........AA------G--G---GA-----A---ACC------GA-C--G--------C-----CA-G---- 2104
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -C--A-T-----A-----AA-A--T--TG-A---------A-TC-AG-A-CTT-A--AGCA-GA----TAA-GGGACAGCTAAA-GAGA-A-TACCC...ATAACCAAG---C----G--A--T--G---TCA--A--G---T-A-----------CC-AT--------- 2839
VER.DE.x.AGM3 ---GA-----AGC--T--CA-A------------------A-A--AG-A-CAGCA--AGC--AA---GTAA-GGGTCAACTGT-AGAAC-A-T-CCC...ATTACC--T--G--------AGA---GGCTAGA--A--TTTCT-A-----------CC-CT-CA------ 2362
VER.KE.x.9063 TC-TT-----G-A--C---A----T---------------T-AC-AG-A-CAGCA--AGCT-GAC--GTGA-GGGACAATTGT-AGAAC-A-T-CCC...ATCACC-----C---C-G--AGAT---GCAAGG--A---C-TA-A-----------TC-AT--A-G--G- 2867
VER.KE.x.AGM155 CC-CA-----G-A--T--CA----T--C--A--------CT-T--AG-C---GCA--AGC--AA---GTGA-GGGGCAATTGT-GCAGACA-TACC-...ATCACC--G---CGC------GA---GGCCAGA--A---CG-T-G--G---------C-CT-TA------ 2859
VER.KE.x.TYO1_patent ---GT-----G-A--T--CA-T--T-----A--T------T--C--G-C-C-GCA---GC-CGG---GTAA-GGGACAATTAT-AGAAA-A-T-CCT...GTCACA--T--C-----G---GA---GGCTCGG--A--CTGT--A-G---------TC-CT-TA----G- 2864
WRC.CI.97.97CI14 TA-GAC---GAAA------A-A--T--T--A-----G---G-A--A-A-A-A--G--AATGCA----GCC---G-ACAATTAT-AGACA---T-CCT...ATAACAAA---G-GC--G--A------TGCTCA--A--T-G---A-----G-----C---T--A--A--- 2937
WRC.CI.98.98CI04 TA-GAC----AAA--T--AA-T--T--T--A--T------G-A--AGAAA-A--G---ATGCA---GGCC---G-ACAATTAT-AGA-A---TACCC...ATAACAAA-----GT--G---------TGCACA--A----G---G--G--G-----T--AT--A----G- 2952
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -A-GAC----AAA------A-A--T-----A---------G--C-AGAAA-AT-G--AATGCA-C--GCA---G-ACAATTAT-AGA-A-A-T-CC-...ATAACAAA---CTC------A--T---TGTC-A--A----G-A-A--G--------TC-CT--A----G- 1866
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H1B.FR.83.HXB2 AAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAATAAGAGAACTCAAGAC 2807
Pol K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A__I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L__N__K__R__T__Q__D_
H1A1.UG.85.U455_U455A --------------AC-----------AT-----------------A--------------------------------------------------T-----------G-----C-----------G-----------------------C-----A--------G--- 2253
H1C.ET.86.ETH2220 -G------------AC--C-------GA---A-----GC-------A----------G---------------C-----T-----------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A------------ 2199
H1D.CD.84.84ZR085 --------------AC---------------T--------------A----------G-------------------------------A-------------------------------G------------------------------------------------ 2329
H1F1.BE.93.VI850 -G------------AC------A---CT---A--------A-----A----------------------------------------------------------------------G---------G----------------A------------A-----------T 2144
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --------------AC-----------A---A------G-------A-----------------------------------C------A-------------------G-----------------------G--------------G--C-----A------------ 2204
H1H.CF.90.056 --------------ACG-----------------------A-----A-----C----G---A--------G----------GC------A-------------A--G--G--T-----------------------G--------------C-----A------------ 2154
H1J.SE.93.SE9280_7887 --------------AC-C--------G----A------G-------A----------G-G-------------------T--C-----------------------------------------------------------T--------C-----A------------ 2121
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------------AC---------------A--------A-----A-----------------------G--------T--C--------G--------------------------------------------------T--------C-----A------------ 2003
H1O.BE.87.ANT70 -----G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-------------------G--------T--G---T-A-----------A-----G 2861
H1O.CM.91.MVP5180 -----G-----C--ACT-C---A---CA---A------C-------A-----C----G---A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----T--C-----G-----------G-----C---------T-A-----A-----A-----T 2836
H1O.CM.94.BCF06 -----G-----C--AC--C---A---CA---A------C-------A-----------G--A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----TG-C--------------G--G-----C---------T-A-----A-----A-----T 2860
H1O.CM.96.96CMA102 -----G----C---AC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G-G-A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----Y--C-----G-----G---C-G-----Y--T------T-A--C--A-----A-----T 2297
H1O.CM.98.98CMA104 -----G----C--GAC--C---A---CAG---------C-A-----A----------G-G-A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----T--------G--------------------T------T-A--C----A---A-----T 2293
H1O.CM.99.99CMU4122 -----G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G-G-A--A-----G-----T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T----G---G--------GC-G-----C--T--G---T-A--C--------A-----T 2292
H1O.CM.x.pCMO2_3 -----G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T----G---G--------GC-G--------T--G---T-A--C--------A-----T 2859
H1O.FR.92.VAU -----G----CC-GAC------A----A---AT-----C----G--A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-A-----G-----------G-----C---------T-A--C--A-----A-----T 2373
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T--C-----G--------GC-G-----C--T--G---T-A--C--------A-----T 2860
H1O.US.99.99USTWLA -----G----C---ACT-C---A---CAG--A--R--GC-A-----A----------G---A------R-------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G--R--T-----C--G--R-----RY-G-----C--------GT-A--C--R-----A------ 2290
H1O.US.x.I_2478B -----G----CC-GAC--C---A---CAG--A------C-------A----------G---A--A-----------T--T-----A--CA-C-----T-----A--G-----T--------G-----------G-----C--T--G---T-A--C--------A-----T 2863
H1N.CM.02.DJO0131 -----G-G------AG-C--------G----A------C-------A--------T-G---A--------------------C------A-C-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-----A--G--C-----T 2313
H1N.CM.95.YBF30 -----G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-----A--G--C-----T 2401
H1N.CM.97.YBF106 -----G-G------AG---------------A--------A-----A--------T-G---A-----------------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-----A--G--C-----A 2399
H1P.CM.06.U14788 -----G----T---AG--CC--C---CA----------C-------A-----AA-------------------------T--C--C--CA-T-----A-----A--G-----TG-C-GC--G-----G-----------C-----------A-----A-----A-----T 2278
H1P.FR.06.RBF168 -----G----T---AG--CT--Y---CA----------C-------A-----AA-------------------------T--C--C--CA-C-----A-----A--G-----T--C-GC--R-----G-----------C-----------A-----------A-----T 2268
CPZ.CD.06.BF1167 ----TG----CC--AC----------GA-A-TT-AAG-GCA-----------CATTG--G-A--A-----C-----T-----------CA-C-----T--T--A--G-----------A-----------------------T-----G--C-----A--G--A-----T 2909
CPZ.CD.90.ANT -----G-G--CC--AA----------GATA--T-A---GCA---AAT--G-----T-G---A-----A--T--C-----------A---A-T-----A-----A--G-------C-T-A-----------GC----T------------T-A-----A-----A-----T 2246
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ----C-----T---AC----------CAG--A--------A-----A--G-----------A-----A--------T--T-----A---A-T-----------A--G-----TG--GAA--------------G--------T------T-A----GA-----A--G--- 2393
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -------G---C--AC---------------A--------A-----A--------C-G---A-----------------T---------A-T-----T-----A--G-----T--C--------------------------------GT-A--C--A-----------T 2379
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -------------GAC------------------------------A----------G---A-----A-----------T-----A---A-------T--T--------G--T--C--A--------------------C---------T-A-----A-----C-----T 2373
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----G-G------ACT-----A----A---A--------------A--------------A-----A--------T--------A--TA-T-----A--T--------G-----C--C------------C-T--T-----------------------G--------A 2349
CPZ.CM.98.CAM3 ----T---------AC----------CAG--A--------A-----A--G-------G---A-----C-----------T-----A---A-T-----T-----A--G-----T-----A------------C-G-----------G---T-A-----A-----A--G--- 2218
CPZ.CM.98.CAM5 ----C--G--C---AC---------CCAG--A-----------G--A-----------G--A--C--A--G--C--T--T--C--A---A-T-----T-----A--G-----------A------------C-G--------T------T-A--C--A-----A--G--A 2509
CPZ.GA.88.GAB1 ----T-----C---AC----------CA---A--------------------A--G-----A--A-----------------------TA-T-----A--C--A--G--------------------------------C-----------A-----------A------ 2868
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -G---G-G------AC-----------GG--A--------A-----A----------G---A--T--------------T--------CA-------A----G---G-----------A--G--------------------T------T-G-----A-----A-----T 2200
CPZ.TZ.00.TAN1 ----TG-G------AC------A----AGACAT-------------A--------TGC-G----A--A-----C-----T--C--A---A-T--------T--------G--T-CCT----------------------------------G-----A-----------T 2451
CPZ.TZ.01.TAN2 ----TG-G---C--AC------C----ATACAC-A---------------------GC---A-----A-----C-----------A--TA-T-----A--C------------TC-T----------G--------------------GT-A--------------G--T 2456
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----TG----C---AC------A----GTACTT-A-----------A-----C--TGCC--A--A--A--------T--------A--CA-------A--C--------G---TC-T----------G--G-----G--C---------T-A-----A-----A--G--T 2448
CPZ.TZ.09.UG38 ----TG----T---AC---G--C--C-ATTCCT-A---G-------A--G-----TGC---------A-----------T-----A---A-C-----A--T--------G--TG--T----------------G--------T-----GT-A--C--------A--G--T 2425
CPZ.US.85.US_Marilyn ----T--G------AC---------CCA---A--------A-----A--G---A---G-G-A-----A--------T--------A---A-T-----T--C--A--G-----T--C-----------------------C--T------T-A-----A--G--A------ 2867
MAC.US.x.239 -G---GTT------AG------C---GA-A-------------T--TC-GT-GGAGG--GC-CCC--GACC-----------C--C--CAC------T-----------G--T-AG-AC----------TGC-GA-------T--G-----A----G-GTC-----G--- 3109
Pol E__K__I__V__A__L__R__E__I__C__E__K__M__E__K__D__G__Q__L__E__E__A__P__P__T__N__P__Y__N__T__P__T__F__A__I__K__K__K__D__K__N__K__W__R__M__L__I__D__F__R__E__L__N__R__V__T__Q_
H2A.DE.x.BEN -----G-----C--AA---G--C---GA-A-A--------A--G--CC-GC-AGA-G-GGCACCT--AACT-----T--T-----C--CAC------A--T--------G----AG-AC--------G-TGC-GA-------T--------A------GTG--------T 3192
H2A.PT.x.ALI -----G-G---C--AA------C---GA-A-A-C-----GA-----CC--T-AGAGG-GGCACCT--AACT--C--T--T-----C--CAC------A--------G--G----AA-AC----------TGC--A-------T------T-A--C---GT---------T 3185
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -----G-G---C--AA---G--C---GAGA-A-------GA--G--CC-GC-AGAGG-GGCACCT--AACT-----T--T-----C--CAC------A--C--------G----AA-AC----------TGC--A-------T--------A--C---GT---------- 2637
H2B.CI.x.EHO -----CT---CC-CAA------C---GA-A-A--------A--G--AC-GT-AGA-G-GGCGCCT---ACT------------T-G--CACC--C--------A--G-------AA-AC--------G-TGC--A----------------A--C---GT---C-----A 3163
H2B.GH.86.D205_ALT -G---CT---CC-CAA------C---GA-A-A-----------G--AC--T-AGA-G--GCACCC---ACT-----------C--A--CACC--------------G-----T-AG-AC----------TGC--A----C--T-----GT-A--C---GT---C--G--- 3168
H2G.CI.92.Abt96 -----C-----C-CAGG---------GACA-A------C--------C--T-GGA-G--GCACCC--CACC-----G--T--C--A--CACC---A-T--C-----G--G----AA-AC----------TG---A----C--------------C-G-GT---C--G--- 2519
H2U.FR.96.12034 --T--G--------AA---G--A---GAGA-A-----------G--AC--T-GGA-G--GC-CCC--CACT-----------C-----CACC--------------G--G----AA-AC----------TG---A----C--T-----GT-A--C-GAGT---------T 2674
COL.CM.x.CGU1 -----G---GT---CA-A-G--A---GA-AGAT-----GCA--G--A-----AGA----GCA-AATTA-GG--------T-----A---A-----TG---T-G---------T-AA-A-G-------G------A----------G--G--A--C--------A------ 2582
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --GAT-G--GC-CTCAG-G--A-A--GGGA-AGAT-GTGGA-G-A--CC---GG-TCCTGCCTCA--CACC--------T--CT-A--T--G--------T--A--G-------AG-AC----------TG---A-----C-T------T-G--C---GC---A---CCA 2797
DEB.CM.99.CM40 -----G-G--C---AA---T--C-TA-AGCCC---AT-G---C---AC-G--AGTCCCGGCA-C---CACC--C-----T--CT-------G----TA--------G--G----AA-G---G---C---TGC--A----C--A----CCT-A--C---GCC--A--G--G 2616
DEB.CM.99.CM5 -----G----C---AA---G--CATA-GGCCT----T-G-A-C---AC-G--AGTCCCC-CA-A---CACT--C-----T-GCT----T--G----TT--------G--G----AG-A-----------TGC-TA----CC-G----CC---------GCT--C--G--T 2610
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --T-------T---CA-C-G--AGTG---C-------------G--A-GGT-GGA---GGCGCCA--CACC--C--T--------A--T--G----TA--TCCA--G-------AA--AC---AT--G-TG---A----------GA--T-A---G--GCC--C--G--- 2694
DRL.x.x.FAO ----TG----C--GAA------A---GAGC-A-----G--------TC----AAGT-G---A--T--A--------------C--A--G--G---TG---T-----G-----TG----C--------------------------GC--T-A------GC---A--G--- 2374
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----G----C---AC--CC------CAG--A------C-------C--G--A--------------------------T-----A--TA-T-----------A--G-----------C------------C-G--------T-----GT-A-----AC----A-----T 2263
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----G----C---AC--CT------CAG--A------C-------C--G--A--------------------------T-----A--TA-T--C--------A--G-----------K--------------G--------T------T-A-----A--G--A-----T 2343
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ----TG----T---AC------A--C-A-C-A------G----G--A---T-A--T-GG--A--AGGA--------T--T-----A-----G-----------------G--T-AA--AC---------TGC-T-----------G-----A--C--AGCT--------- 2980
GSN.CM.99.CN166 -G---G-G--C---ACCC----AACACA-------CTT-GATT---TC--T-GGA------A--A--A--------------CT-A-----C-----------A--G--G----AAT-AC---------TGC--A-------T---A--T-A---G--GCT--G------ 2517
GSN.CM.99.CN71 -G---G-G--C---ACCC----AACACA---A---CTC---TT---CC--T-GGA---G--A-----A--------------CT-G-----C-----------A--G-------AAT-AC---------TG---A----------GA--T-G---G--GCT--G------ 2517
LST.CD.88.SIVlhoest447 -G---G---GCC--CA--C-------GATAGAT-A-----A-----------A------GCA-ATG-A-GG--C-----T--C--A---A----------------G-------AA-A-G-G------------A-T-----T---C----A---GCTTT---A------ 2075
LST.CD.88.SIVlhoest485 -G---G-G-GCC--CA--C-------GATAGAT-A-----A-----------A------GCA-ATG-A-G---C-----T--C--A---A-C--------------G--G----AA-A-G-G---------C-GA-T-----T---C----A---GCTTT---A------ 2075
LST.CD.88.SIVlhoest524 -----G---G----CA--C-------GATAGAT-A-----------------A--CCC-G---AT--A-G------T-----C--C---A-C-----T-----------G----AA-A-G----------G--GA-----------A--T-A---G--TT---A------ 2072
LST.KE.x.lho7 -----G---GCC--CA--CT------GATAG-T-A-----A-----A-----A--TCC-G-G-AT--A-GG--C---------------A-------T--C-----G-------AA-A-G----------G---A-T---------A-G--C---G-ATT---------- 3159
MND-1.GA.x.MNDGB1 -----GTT-GTC-TCAGA----A---GATAGAT-A--GG-------A------AGT-GGG-A-AT--A-G----AAT--------A--TA-C--------------G--G--T-AA-A-G--------------A----C--T------T-A--C---TT---A--G--T 2494
MND-2.CM.98.CM16 -G--TTT---C---CA------A----GTC-A-----G--------CC-G--C--T--G--A--T--A--------T-----C--A--G--G---TG---C--A--G-----TG-A--C-GC-----------G--------T---C-GT-A--C--AGT------G--- 2808
MND-2.GA.x.M14 -G--TTT---C---CAGAC---A---GAT--A--------------C-----C--T-G---A--T--A-----------T-----A---------TGT-----A--G-----TG-A--C-GC--------------------T--GC--T-A----GAGTG-----G--T 2735
MND-2.x.x.5440 -G--CCT---C---CA------A--C-ATC-A--------A-----C--G--C--T-G-G-A--T--A--------------C--C--------CTGT-----A--G-----TG-A--C-GC--------------------T---C----G--C--AGTC-----G--T 2368
MNE.US.x.MNE027 -G---GTT------AG------C---GA-A-------------T--TC-GT-GGAGG--GC-CCC--GACC-----------C--C--CAC------T-----------G----AG-AC----------TGC-GA-------T--G-----A------GTC-----G--- 2577
MON.CM.99.L1_99CML1 -G---G-G--TC-TAC-C-----AC-CA-------CTT--ATT---AC--T-GGA-CC--CC-A---CA-T--C-----T--CT-A--CTGT-----------------G----AG-GC----------TGC-CA-------------------C---GC------G--- 2513
MON.NG.x.NG1 -G---G-G--TC-CACCACC---RCCCGG------AT-G-ATT---CC--T-GGA-G--GCA-A---AACC--------T---T----TTGC--C--G----G------G--T-AA--C--------G-TGC-CA----------G---T-A--C--AGC---A-----T 1106
MUS-1.CM.01.CM1239 -G--T--G--C----A--GC--AGT-CAGC-A---TT---ATT--ATC-G--AGA-G-G--A-----A--C-----T-----CT-----TGT-----A--C-G---G-----T-AAT------------TG---A-------T---C-G--A---G--GCC--C-----G 2487
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -G--C-GG--C--G-AG--C--AACCCAGC-----CT---A-T---CC----AGAGG----A--A--A--G-----T--T---T-----TGC-----A--T-G------G----AAT----G-------TGC--A----------GC--T-A---G--GCT--C-----A 2497
MUS-2.CM.01.CM1246 -G---G-G---C--AA-------AC-CAGA-A---AT---ATT---TC--C-GGAGG--GCA------A-T--C-----T---T-A--------C-------GA--G-------AG--A------C---TG---A-----------A-G------G--GTG--A-----A 2595
MUS-2.CM.01.CM2500 -----G----TC---A-------AC-CAGAGA---TT----CTG--AC--T-AGA-G---CA------C---------------GC----C------T----G------G----AAT-C----------TGC--A----C------A-G--C---G--GCC--A------ 2554
OLC.CI.97.97CI12 -G---G----T----AGA----A---GACAGAT-----G-A-----T--G--ACAG---GCA-A-G--TC-----A--GG-----C---A-----TG------A--G--G----AA-A-G-G-AT-----G--GA-------T--G-CT--A---GCAGCC--A-----T 2681
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -----G----C---AC------A--C-AT-CA-----------G--A------AGT-G---A--A--A--G--------T---------A-----TGT--T-GA--G-----TTCG--C-----------GC-------------------A--------G--A--G--T 2078
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -G---G----G---AC-----------AT-CT--------A-----A-----A--C-----A-----A--------T--------G--TA-T---TG---T-G------G--TTC---A--------------G---------------T-A--------------G--- 2096
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -----G----T---AC---------C-AT-CA-----G--------A--------------A-----A-----C--C-----C--A---A----CTGT--T--A--G------TCC--A--------------G--------T--------A-----------A--G--- 2286
RCM.NG.x.NG411 ----TG----T---AC---G-------AT-CC-----------G--A--------T-G---A--A--A--------T------------A-----TGT--C--A--G-----TTCC--A-----------GC-----------------T-G-----A-----A-----T 2301
SAB.SN.x.SAB1 -----G-G--C---AAG-CC------GA---CT-A-----AC----AC-TT-GGA--G---A-----A-----------T--C--C-----C-----A----G---G-----T-AA---C-G-------T-C-CA-G--C-----GC-GT-A-----A--T--------- 3205
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -G---G-G---C-CAGG-----C---GA-A-A--------A-----AC--T-GGA-G--GCACCT--CACT--------------A--TACC-----A-----A--G-------AA-AC--------G-TGC--A------C---G-----A-----AGT---C--G--- 2229
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -G---G-G--C---AAG--G--C---GA-A----------------TC-GT-AGA-G--GC-CCT--AACC--------T--C--A--CACT--C--------------G----AG-AC--------G-TGC--A-------T--------A------GTG--A-----T 2188
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -G---G-----C--AA---G------GA-A-A---------------C--T-GGA-G-GGCCCCA--AACT--------T-----C--TACC--C--T-----A--G--G----AA-AC--G-------TG---A-------T------T-G--C---GT---A--G--- 2190
STM.US.89.STM_37_16 -G---G-G---C--AA---G--C---GA-A-A-----G-----T---C-GC-AGA-G--GC-CCT--AAC------T--------C--CACT-----T-----------G----AA-AC--G-----G-TGC-GA----------------A-----AGTG--A-----T 2756
SUN.GA.98.L14 -----G---GCC--CAGA--------GATAGAT-----GCA-----A--G---AGC-GGGCA-AC--A-GG--C--T--T--C--A---A-T-----T--------G-------AA-A-G----------G---A-------T----T---A---GGT-TG--------- 3164
SYK.KE.x.KE51 --C-TG-G---C-GCG--C---AGT-T----T---CTTG-AA-G---C--T-GGA---GGCCTCC---AC------T--T-----C-----T----TA---C-A--G--G----AATTA--------G-TGCCTA-G-----T--GA----C---G-AGC---A--G--- 2662
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --T--G-G--CC-CAAG-C---AGTAGA---C---CTC----C---AC--T-GGAG---GC-A-T---ACC-----T--T-----C----------TA--T-G------G----AA-AG--------G-TGC-CA-T-----T---A--T-A---G--GCC--A-----T 3004
TAL.CM.00.266 -----G---GGC--CA-ATC--CATAGAC--C----TG----C---AC-GT-AGAGG-GG----A--G-----------T---T-------G--C--T--C-GA--G--G----AA---C---------TGC-CA----C---C-C-CC--A---C-AGC---C------ 2776
TAL.CM.01.8023 -----G---GGC-GCAG-CC--CATAGAC--C----TG----C---AC-GT-GGAGG-G--------G-----C--------CT-------G-----T--C-GA--G--G----AG--AC---------TG--GA--------C---CC--G---C--GC------G--- 2274
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----------CC-GAC------AAC-CAG-CTC-A-----------A--------T--GG----AGGA--G-----T-----------C--G---TGT--CCG-----------AA--AC-G-----G-TG---A-------T----CT--C-----AGC---A--G--- 3009
VER.DE.x.AGM3 ----------C---CAG-----A---GACC-AT-A--G--A-----A------AGC--G--A--AGGA--G---G-------C--------G---TG-----------------AGT-AC---------TG-----------T--G-----A--C--AGC---A-----T 2532
VER.KE.x.9063 -------G--C---AC---G--A---GA-C--T-A-----A-----------CAGC--G--A--AGGA------G-T--T-----C---A-C---TGT--C-GA--G--G----AA---C-------G-TG--------C---------T-A-----AGT---A------ 3037
VER.KE.x.AGM155 ------T---CC-GCA---------C-A-ACAT-A--GG-A-----A---T-AAGC-GGG-A---GGA--C---G----------A--------CTGT----G-----------AAT-AC-G-------TGC-G-----------G-----C--C--AGCT--A------ 3029
VER.KE.x.TYO1_patent -G--TG----T---CAG-----A---T-CC-AT-A--GC-------A-----CAGT-G-G-A--AGGA------G----------C---A-----TG---------G--G----AAT-CC-G-----G-TGC-------C--T-----GT-A------GC---C-----T 3034
WRC.CI.97.97CI14 -----G-G-GGC--CAGA--------GATAGAC-A---GCA-----A------AGC-G-GCA-AT--A-G---------T--------TA-------T--T--A--G-------AA-A-G-------------GA-----------A--T-A---G-AGTT--A--G--- 3107
WRC.CI.98.98CI04 -----G---GGC--CAGA----C---GATAGAT-A---GCA-----A------AGT---GC-TCC--A-G---------T--------TA-------A-----------G----AA-A-G-------G--GC-CA-------T---A--T-A---G-AGT---A--G--- 3122
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----TG-G-GGC--CA-A-G--A---GATAGAT-A---GCA-----A-----AAGT-GGGCA-AAG-AA-T-----T--------A---A-C-----A----GA--G-----T-AA-A-G--------------A-------T----G---A---GCAGT---A------ 2036
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H1B.FR.83.HXB2 TTCTGGGAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTA..................AAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAACAA 2959
Pol _F__W__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__.__.__.__.__.__.__K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N__N
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------------------C--G---A-A--G--TC--..................--------------------------A--------G--C-----------------T---------AG---T--A-----------G--C-------------------- 2405
H1C.ET.86.ETH2220 --T-----------------G--------C--A---------..................-----------------G--------A--------G-----------C--------T----------GT-----A--A-----------C-------------C------ 2351
H1D.CD.84.84ZR085 --------------------G-----------T-----A---..................--G--------G---A-------------------C---------------A--------TG---------T--------C----------------------------- 2481
H1F1.BE.93.VI850 --------G-----------------------T---------..................-----------G-----------------------G---------------------------A-G--T----A------C--------C------------G-C----- 2296
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --------G--C--------------T-----T---------..................--------------------------A--------G-----------------------------------T--A--------------C--T--------------T-- 2356
H1H.CF.90.056 --------------G--------------C--A---------..................------------------T----------------G-----------------C--T------A----A-----A--------------C-------------------- 2306
H1J.SE.93.SE9280_7887 --------------G-----------------A---------..................-----------------C-----------------G-----------------C--T---T-------T--------A-----------C--T----------------- 2273
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------------------------------A-----A---..................-----------------------------------G-----------------C--T------A-------------------------C--T-----------T----- 2155
H1O.BE.87.ANT70 --------G--A--GC----T--C--------G-GG--T--G..................--GC-A--GC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG---------CCC---T--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--T-- 3013
H1O.CM.91.MVP5180 --------G--G--------T--T--------A-GG--T---..................--GC-A-GGC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TGC--T------CC------T--A--A--C-----C--C--T--T------G-G----- 2988
H1O.CM.94.BCF06 -----------A--------T--C--------A-GG--T---..................---C-A-G-C----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG---T------CC------T--A--A--C-----C--C--T--T------G------- 3012
H1O.CM.96.96CMA102 --------G--A--G-----T--C--------A-GG--T---..................--G-----GC----T--T-----CT-A-----R--A-----T-----C---TG---T-----CCC---T-----A--A--------C--C--T--T------G------- 2449
H1O.CM.98.98CMA104 --------G--A--G-----T--C--------G-GG--T---..................--G--A--GC----T--T-----CT-A--------A-----T-----C---TG---TC----CCC---T-----A--A--------T--C--T--T------G-G----- 2445
H1O.CM.99.99CMU4122 --------G--A--------T--C-----C--G-GG--C---..................--GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------T--C--T--T------G------- 2444
H1O.CM.x.pCMO2_3 --------G--A--G-----T--C-----C--G-GG--T---..................--GC----GC----T--TT----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------T--C--T--T------G------- 3011
H1O.FR.92.VAU -----------G--G-----T--C--------A-GG--T---..................--GC-A---C----T--T-----CT-A-----AAAA-----------C---TGC---C----CCC---G--T--A--A--------T--C--T--T------G-G----- 2525
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --------G--A--G-----T--C--------G-GG--T---..................--GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A--C--T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------C--C--T--T------G-G----- 3012
H1O.US.99.99USTWLA --T-R---R--R--GY--R-T--C--------A-RGR-T---..................--GC-A-GGC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TGC--T------CC---T--T--A--A--C-----T-----T--Y------G------- 2442
H1O.US.x.I_2478B --------GA-A--G-----T--C--------G-GG--T---..................--GC-A--G-----T--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---------ACCA--------T--C-----C--A---G------- 3015
H1N.CM.02.DJO0131 --T--------A--GC-------T--------A-----A---..................C-G--------------------T--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A--------A--C--C-------------C---T-- 2465
H1N.CM.95.YBF30 --T--------G--GC-------T--------A-----A---..................--GC-------------G-----TT-------A--A-----T---------TG------G--CA----T--T--A--------A--T----------------------- 2553
H1N.CM.97.YBF106 --T--------G---C-------T--------A-----A---..................--GC-------------------TM-A-----A--A-----T---------TG----------A----T--T--A--------A--T--------------------T-- 2551
H1P.CM.06.U14788 -----------C-----G--R--C--T-----A-G---TC-T..................C-G--A-GR--------G--CA--T-A-----A--R-----T-----C--CTGY--T------CC---T--T--A--A-----A--T--C--T---------G----T-- 2430
H1P.FR.06.RBF168 --T--------A--G--G-----C--T-----A-G---TC-T..................--G--A-GG--------G------T-A--------G-----T-----C--CTG---T------CC---T--T--A--A---R-A--T-----T---------G----T-- 2420
CPZ.CD.06.BF1167 --T-----G--A-----------------C--A---------..................-------G----GTCA-T--T--GT-------T--G-----T---------A-C--A-----CCC---A--TCAA--------A--------------A---G-C--T-- 3061
CPZ.CD.90.ANT --T-----GA-A-----------T--T-----A--C--A---..................--GC-A--G--------G------T----------A-----C-----C--CA-A---------C-G-----T--A--A-----A--T--C--A--T--A--CG-G----- 2398
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -----------C--------C--------C--G-----A---..................-----------G--------------A--------A--C--T--------CTGC--AC--------AGT--T--A--A--C--A------------------G------- 2545
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --T--------A-----------C--------A------C--..................--G--------------------G--A-----A--A-----T--C------TG-------------A-T--T--A--------A--T---------------G----T-- 2531
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --T--------C--GC-------------C--T--G--AC-G..................-----------------------G-----C--A--G-----T---------TGC---C----------G--T--A--A--C-----C--C------------G----T-- 2525
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --T--------A---C-G--C--------C--A--T------..................--G--------------------CT----------A-----C---------TG---TC-T--CCC------T--A--A-T---------C-----T-----C-----T-- 2501
CPZ.CM.98.CAM3 --T--------C--G-----C--------C--G-----T---..................-----------G-----------G--A--------A-----T--------CTGC--A---------A-T--T-----A-----A--------T-----C---G----T-- 2370
CPZ.CM.98.CAM5 --------G--C--------C--------C--A-----AC--..................--G--A--G--G--------------A--------A-----T-----C--CTGC--A---------A-T--T--A--A--C--A--T-----T-----C---G----T-- 2661
CPZ.GA.88.GAB1 --T--------G--G-----C-----T--C--A---------..................-----------------G------T-A-----A--A-----C--C--C--TTG----C-G---A----T--------A--------------A--T--C--------T-- 3020
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --T--------A--G-----C--T-----C--T-----T---..................--G--A--G--------------G-C---------A-----T--------CTGC------------A----T--A--------A--C--C-----C------G----T-- 2352
CPZ.TZ.00.TAN1 --T-----GT-A--GC----------C-----G---------..................-G---A-G---TATG--G--------------A--G-----C--C-----CA-----C-G---CC---------A--------A--T-----------C---C-C--T-- 2603
CPZ.TZ.01.TAN2 --T------C-A-----------C-----C--AT--------..................-GG--A-GG--CATG--------G--------A--G-----C--------CA-----C-G---CC---------A--------A--T--C------------C-G--T-- 2608
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --------GT-A---C----G--------C--T-----A---..................-------G----GTG--------T--------A--G-----T--------CA----TC-----CC------T--A--A-----A-----------C------C-C--T-- 2600
CPZ.TZ.09.UG38 ---------T-G--GC----------C-----A-----AC--..................--G----GGGGCATG-----------------A--G-----T--------TA----TC-G---CC---------AC----------T--------T--C---C-T----- 2577
CPZ.US.85.US_Marilyn --------------G-----C--------C--A-----A---..................--G-------G------------C--A-----A--G-----C--------TTG---AC-G---A-G--A--T--A--A--C--A-----------C------G------- 3019
MAC.US.x.239 --TAC------C-----------------C--T-----AC--..................GC---A-GG---AG-A-T------------A-A--------------C--CA-A--TC----------A--T---C----C-----C-----TT----ATCAG----T-- 3261
Pol _D__F__T__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__.__.__.__.__.__.__L__A__K__R__K__R__I__T__V__L__D__I__G__D__A__Y__F__S__I__P__L__D__E__E__F__R__Q__Y__T__A__F__T__L__P__S__V__N
H2A.DE.x.BEN ---ACA---A----GC-------T-----C--G-----AC--..................GCC--A--G---AGGA-CT-TA--T-A-----A--G-----C--------CA-A--AC--C-------T--T---C-----------------C----AGCAG------- 3344
H2A.PT.x.ALI ---ACA--GA----G-----G--T--------A-----A---..................GCC-------G-AG-A-C--T--G--------A--G-----T--C-----CA-A--AC-GC----GAG---T--AC----------------TC----ATCAG------- 3337
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ---ACA---A-C--G--------T-----C--A-----AC--..................GCC-----G---CG-A-T--T--C--A-----A--G-----T--C-----CA-A--AC--C----G--T--T--AC----------------TC----ATCA-------- 2789
H2B.CI.x.EHO --TACA--G--C--GC-G--T--T--T--C--A-----AC-G..................GC-TCA--G---AG-A----------A-----A--A-----C--C--CAGT--C--AC-----CC---------AC-A-----A--------TT-G--AGCAG----T-- 3315
H2B.GH.86.D205_ALT ---ACA-----CA-C-.G--T--T--C--C--G-----TG....................GC-G-A----GGAG-A--------A-A--------A-----C--C--CAGTA-C--AC-----CC-A-------AC-------A-----C---T-G--ATCAG------- 3317
H2G.CI.92.Abt96 --TACT-----C--G--G--C-----T--C--T-----T--G..................GC-G-A----GGAG-A--------------A-A--G-----C--C--CAGCA----TC------T---T------C----C--A--T--C--TT----ATCAG------- 2671
H2U.FR.96.12034 --TA-T-----C--G-----T-----C--C--A-----AC--..................GCTG-------GAGGA-------T--A-----A--G-----C--C--CAGCA-C--GC-GTG-------------C-A--------T-----TT----ATCC--T--T-- 2826
COL.CM.x.CGU1 ---AT------C--------G--------C--A-G---TC-T..................-T-G-A--G-CCCATA--------T-A---A-A--A-----C-----C---A-------G---CCG--T-ATCAA-----C--A--T-----A--C--ATCAG-G----- 2734
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 G-T-----G--C--GAC---G--C--G--C--A-----TC-G..................CC-C------GGCAGA-------TT----CA-A-CA--------C-A---TA-A--A------CC-TC---TGCTC-------G--------T-----ATCAG-T--T-- 2949
DEB.CM.99.CM40 G-G-----G--G--GAC---T--------C--AT-T-CAC--..................CC-C-A-TGG--CAGA-C--T--CT-A---C-T-CA-----C----A----A-AG-AC----CCC-ACA--TGCA--A--C--A-----C--AG----ATC-G-C--T-- 2768
DEB.CM.99.CM5 G----------G---AC---G--C--G--C---T-G-----G..................CC-C-A-TGG--CAGA-------C--A--CT---CA-----C----A----A-A-----G---CC-C-G--TGCACGT-----A-----C--A------TCGG-G----- 2762
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -----------A--------T-----------T-----A---..................C--C----GG--CACA-C--T--GT-A--CT--AAA----------A-AGT--G--T--G---CC---T--TGCAC-A--C--A--------AG-G--GTCC--T----- 2846
DRL.x.x.FAO ----TT--G--G--G--G--G--------C--G-G---C---..................---GCATGCG--CAGA-C--T-----------A--------C-----C---TGC--TC-G---CCG-----T--A-----C--------C-----T--ATCGG-G--T-- 2526
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --T-----------G-----G--C--T--C--A-G----C-T..................--------------------------------T--G--C--T--------TTG---------CCC---T--T--A--A-----A--T--C--A--T------G-G--T-- 2415
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --T-----------G-----G--T--T--C--A-G----C-T..................----------G---------------------T--G--C--T--------TTG---------CCC---T--T--A--A-----A--T--C--A--T------G-G--T-- 2495
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --T-TT--G-----GC-G-----T--T--C--A--G--CC-T..................C-G--A--G--GCA-A-C------A-A--CA-A--G-----C----A----A-A--A---TGCA-G--A-----A--A-----A-----------C--CTCAG----T-- 3132
GSN.CM.99.CN166 --GGCT--G--C--G--G-----T--G--C--A-----AA-TCCGCACCCTGCAGGACTAG-GC-A--GG-GCAT-----TA--A-A---A--AAA-----T----A-AGTA-A--A--GT----G--T-----------C--C--T---T-AG-----TCAG----T-- 2687
GSN.CM.99.CN71 --GGCT--G--C--G--G--G--T--G--C--A-----AC--..................G--C-A---G-GCAC-----TA--A-A---A--AAA--C--T----ACAGT--A--A--GT-------A-----A-----C---------T-AG----ATCAG------- 2669
LST.CD.88.SIVlhoest447 --TCAT-----A--------C--T-----C--T-----AA--..................--G--ATGC--GCAG--------GG-A---A-A--A-----C------AGCA-----C-G---CC-----A---AC----C--A-----C--AG----ATC---T--T-- 2227
LST.CD.88.SIVlhoest485 C-TCAT-----A--------C--T--------T-----AA--..................--G--ATGC--GCA-A-------GG-A---A-A--A-----C------AGTA-----C-G---CC-----AT--AC----C--A-----C--AG----ATC---T--T-- 2227
LST.CD.88.SIVlhoest524 --TCAT--GC-A--G--------------C--A-----AA--..................--G--ATGC---CA-A-T------G-A---A-A--A-----C-----CAGCA-A--T------CCT--T-A---AC-A--------G--C--T-----GTCAC------- 2224
LST.KE.x.lho7 --TCAT--GC-A--------T--T-----C--A-----TA-C..................--G--ATGC---CAGA-T------G-A--CA-A--A-----C-----CAGTA-C--T------CC-A-T-A---A--------A--------T------TC-C-C--T-- 3311
MND-1.GA.x.MNDGB1 --TCAT---T-A--G-----T-----T--C--A-----AA--..................------TGT---AG-A-------C--A---A-A--G-----C------AGTA-A--TC-G---CC---T-AT--ACCC--------C-----GG----ATCAG-T--T-- 2646
MND-2.CM.98.CM16 ----TT--G--G--G--G-----C-----C--T-G---TC-C..................---C-ATGTG-GCA-A-T-----------CA-A--G-----C-----C---TG---T--G-----G-----T--A-----C--------C-----T--ATCGG-G--T-- 2960
MND-2.GA.x.M14 ----TT--G--G--GC-------C--------G-G---C---..................---C-ATGTG--CA-A-C---A--T-----A-A--A-----C---------TG---T--G-----GAG---T--A-----C--------------T--ATCGG----T-- 2887
MND-2.x.x.5440 ----TT--G--G--G--------CA-------A-G---CC--..................--GC-ATGTG-GCA-A-T------T----CA-A--A-----C---------TG------G----TG-----T--A-----------G--C-----T--ATCGG-G----- 2520
MNE.US.x.MNE027 --TACA-----C-----------------C--T-----AC--..................GC---A-GG--GAGGA-C--------------A-----C--------C--CA-A--TC----------A--T---C----C-----T-----TT----ATCAG----T-- 2729
MON.CM.99.L1_99CML1 ----TT--G--G--G--G-----C-----C--A--G--AC-T..................G-G----TGG-CCAT--G---A--G-A--CA--AAG--C--C-TC-ACAGCA-------GTGG---CCG-----A--A--C--G--G--CT-A-----CTC-T------- 2665
MON.NG.x.NG1 ----TT--G--A-----------T-----C--G--T--AC-C..................C-G--C-TGGC-AATA----TA--G----CA--AAA-----C-T--ACAGCA-C--TC-G------A-T--T-----A------------T-A------TCAG----T-- 1258
MUS-1.CM.01.CM1239 ---ACA--G--A--GC----G--C--------A-----A---..................GCGG-AC-TG-GCAT--C---A--G-A---A-CAAG--C--C-T--ACAGC--C--A------CC--CA-----A--A--C--A--C--CT-GC-G--CCAGG----T-- 2639
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 C--GCA---------C-------C--------A-----A---..................-T-G--C-TG-GCAC--T---A--G-----A-CAAG--C--C-T--ACAGT--C---C-----CC------T--------C--A--C---T-GC-G---CAGG------- 2649
MUS-2.CM.01.CM1246 --TGCA-----C--GAC---G--C---------T--------..................GCCC-A--GGC-CAT--C--TA--G-A---A--CAG-----C-T--A-AGT--C--A-----CA----A---C-ACCC--C--G--C--CT-GG-C---GCAG-G----- 2747
MUS-2.CM.01.CM2500 ----CA-----C--GAC---G--C--G--C--AT-----C-T..................TCT--A--GGCTCAC--C--CA--G-A--CA--CAA-----C-T--ACAGTA-C--AC-CT----G--G--T---CCT--C--A--C--CT-AG-T------G----T-- 2706
OLC.CI.97.97CI12 --------G--A--------------T-----A---------..................---G-A-GGG--CAGA-T------T-A---A-A--A-----T-----C--TA-A--GC-----CC---A-AT--AG-A-----A--------A--T--ATCAG----T-- 2833
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----TT--G--A--GC-G--G--T--------A-G---A--G..................--G--ATGC--GCAGA-T--T--G-----CA-A--G--C-----------CTGC---C-CT----GCC------A--------A--T-----T-----AGCA-----T-- 2230
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ----TT--G--A--GC-G--------------T-GG--T--G..................-----ATGT---CAGA-------TT----CA-A--G-----T---------TG---TC--T-----CCT--T--A--A-----------C--A-----AGCA--C--T-- 2248
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --T-TT--G--G--GC-G--------------A-G---A---..................--GC-ATGTG-GAG-A----G---T-A--CA-C--G---------------TG--TTC-GT----GCCT--T-----A--------------A-----AGCAG----T-- 2438
RCM.NG.x.NG411 ----TT--G--A--GC-G-----C--G-----A-G---A---..................---C-ATGC-GGCA-A-T-----CT-A---A-T--G-----G---------TGC---C--T----GCCA--T--A-----C-----T--C--G----TAGC---T--T-- 2453
SAB.SN.x.SAB1 --TCA------C--G-----G-----C--C--A-----C---..................C-GC-A-GGG-GCAGA-T-----GT----CA-A--A-----C------AGCTGC--T------CC------TCA---A-----A-----C-----C--ATCAG-C--T-- 3357
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --TAAT--G-----GC-------------C--A-----A--G..................GC-G-A--G-G-AG-A--------T-A--CA-A--A-----C------AGTA----A---TGG-----G--T--AC-A-----A-----CG-TC-C---TCAG-C----- 2381
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---ACA---A----G--G-----C-----C--T-----AC--..................GC-----GG-G-AG-A-T-----GT-A-----A--A-----------C--TA-------G--------A--T---C----------C------T-G--ATCGG------- 2340
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---ACA---A----G--------C--T--C--A------C--..................C-GC-A-GG-GGAG-A-C------T-A--------A-----T--------CA-C--A--G---CCG-----T---C-A-----A--T-----TT-G---TC-G----T-G 2342
STM.US.89.STM_37_16 --TACA---A----GC----T--------C--T-----AC--..................GC-----GG-G-AG-A-C------T-------A--G--------------CA-A---C-------G-G---T---C----------T--C---T----ATCAG------- 2908
SUN.GA.98.L14 --TCAT--GT-A--G-----G--T--T-----A-----A---..................--G---TGT---CAGA-T------G-A--------G--------C--C---A-A--A--G---CC---T-AT--A--------A-----C--A-----GTCAG----T-- 3316
SYK.KE.x.KE51 --T--------A--G-----------T-----A-G----C-C..................-GT-CA----G-...A-G------T-A--CT--AAA--C--C----ACA----A--TC----------G-----AC-------A--------AG-G--C----------- 2811
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --T-TC--G--A-----G--------C--C--A-G---AC--..................---CG-C-----...C-----A-TA-A---T-AAAA----------AC-----C---C-G--CA----G--T---CCA--C--G--------AG-G--A--C-----T-- 3153
TAL.CM.00.266 ---GC------A---CAG--G-----T--C---T----CC-G..................CCTC---TG--GCA-A----G--C--A--CA--AAG-----C----ACAGCA-C--------CCC-------TCAC----C--A--C--C-----C--GTC-C-G----- 2928
TAL.CM.01.8023 --TGCA--G--C---CAG--G--------C---T-T--AC--..................CC-C-------GCAGA-------CT-A---A--AAG-----C----A-AGCA-C--A------CC-------GCCCGT--C-----T--C-----C--GTC-C-G--T-- 2426
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----TT--G--A--------T--T--C-----A-----A--G..................----GA--G---CAGA-C--------A---A-A--A-----C----A-AGTA-A--A--G---CC---A------CCC-----A--T--------C--ACAAG----T-- 3161
VER.DE.x.AGM3 --T-TC-----A--G-----C-----T-----AT-------C..................G------TG-CGGA-A--------T-A--CA-A--G-----C----A----A-A--A-----CCC---G--T--A--------C--T--------T--ATCAG----T-- 2684
VER.KE.x.9063 ----TT-----------G--------T--C--G--------G..................C-G--A-TG---CAGA--------T-A---A-A--G-----T----A---CA-A--A------CC---G--T--A--A--C--A--------A--C---TCAG----T-- 3189
VER.KE.x.AGM155 ----TT-----C--------T-----C-----A---------..................--G--A-TG--GCA-A----CA-TA-A--------G----------A-AGCA-A--AC-G---CCT--G--T--A--A--C--A--T--C-----C----CGG------- 3181
VER.KE.x.TYO1_patent ----TT-----G--------G-----C--C--A-----A---..................-G-----TG-G-CAGA-------TT-A-----A--A--C--C----A---CA-A--A--G---CC-A-T--T-----A--------T-----T--T--C-CAG-G--T-- 3186
WRC.CI.97.97CI14 --T-TT-----A--G-----------T--C--T-G---AC-G..................-G------T--GAACA-TT-----G-A---A-A--G-----------C--TA-A--A------CC---A-AT---C-A--------T-----AG----ATCAG----T-- 3259
WRC.CI.98.98CI04 ----TT-----A--G--G--C--T--T--C--A-G---AC--..................-G------T---AATA-TT-----G-T---A-A--G-----C--------CA-C--AC----CCC-----AT---C-------A--T-----TG----ATCAG----T-- 3274
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----TT--G--A--------C--T--T-----A-G-------..................C-T-------G-AATA--------T-A---A-A--A-------------TTA-C--A------CC---A-AT--AC----C--A--------AG-----TC------T-- 2188
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H1B.FR.83.HXB2 TGAGACACCAGGGATTAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAACAAAATCCAGACATAGTTATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGATCTGACTTAG 3129
Pol __E__T__P__G__I__R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K__Q__N__P__D__I__V__I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__S__D__L__
H1A1.UG.85.U455_U455A ------------AG-C--G--------------------G---------------------T----------G--------------------------C------TC----C----------------------------------C--------G--------T---- 2575
H1C.ET.86.ETH2220 ---A--------------------A--T-----C--C------------------------C----------G---------C-CC-------------C-----GGCC-CC--C-----A-----------------T--------C---------------------- 2521
H1D.CD.84.84ZR085 ---------------------------------A-------------------------------------------------T---------------C--------------------AG-------------------------------------------T---- 2651
H1F1.BE.93.VI850 ---------T--A-----G--C--------------------A------------------------------T-------------------------C-------TGA----C-----------C-----C--------------------------G---------- 2466
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------------G-------------------------------------------------------T--G-------------G------------C------GC-A-T--------A--G--G-----C-----------------A------------------- 2526
H1H.CF.90.056 ---------------------------T--------------------------------------------G----------------------C---C------G----------T--A--G-----T--C------------------------------------- 2476
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---------------C--------------C-----A--------------------C-----------T--GT--------------------A-A---------G--AG---C-----A-----------C--G-----------C--------G-----------G- 2443
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---A---------G----------------------A-----A------------------------------CA------------------------C-------T-A----------A--G-----A--C-----------------A--------G---------- 2325
H1O.BE.87.ANT70 ------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------T--------T------------TCA-----------TC----T--A--C--G-G-G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T---C 3183
H1O.CM.91.MVP5180 ------C-----AG-A-----C-----------C--C--G--A--G--------T--------C-----T--G---TCA--------G--TC----T--A---------AGC--C-----AG---AA--T-----G-----A-----C--A-----------A--T---C 3158
H1O.CM.94.BCF06 ------C-----AG-G-----C-----------C--C--G--A--G--------C--------C-----T--G---TCA----T---G--TC-------A-----G---AGC--C-----A----AA--T-----G-----------C--A--------G--A--T---C 3182
H1O.CM.96.96CMA102 ------C-----A--A-----C-----------C--C-----A--------------------T------------TCA-----------TC----C--A-----G---G-C--C-----GT---AA--T-G---G------------C-A-----------A--T---C 2619
H1O.CM.98.98CMA104 ------C-----AG-A-----C-----------C--C-----A-----------G--------T-----------CTCA--------G--TC----C--A-----G--GG-C--C-----AT---AA--A-G---G-----------CC-A-----------A--T---C 2615
H1O.CM.99.99CMU4122 ------T-----C--A-----------------C--C--G--A-----------G--------T--------R---TCA---GT------TC-T--T--A--C--G---G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T---C 2614
H1O.CM.x.pCMO2_3 ------T-----A-CA--------A--------C--C--G--A--------G--G--------T------------TCA----T------TC-T--T--A-----G---A-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T---C 3181
H1O.FR.92.VAU ---A--C------G-G-----C-----------T--C-----A-----------T--T-----T------------TCA-----------TC----T--A-----G---A-C--C-----AT---AA--T-----------------C--A-----------A--T---C 2695
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------G--G-----T------------TCA-----------T-----T--A-----G---G-C--C-----AT---AA--T-G---------------C--A-----------A--T---C 3182
H1O.US.99.99USTWLA ------C-----AG-A-----C-----T-----C--C--G--A--G-R------T--------T-----T------TCA-----------TC----T--A-----G---A-C--C-----A----AA--T-----R--------------A-----------A--T---C 2612
H1O.US.x.I_2478B ------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------T---------------------TCA----T---G--TC----T--A-----G---G-C--C-----AT--CAA--T-G-------G-------CC-A-----------A--T---C 3185
H1N.CM.02.DJO0131 ---------T--T--------C-----T------T-G--------------G--G-----------T--T------TCA-----------T-----A--A--------GA--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G----------C-- 2635
H1N.CM.95.YBF30 ---------T--T--------C-----T--------G-----A--C--------G-----------T--T--G----CA-----------TC----A--A--C---G-GA--C-------G---A-C--T--C--G-----------CC-C-----G------------- 2723
H1N.CM.97.YBF106 ---------T--T--------C-----T------T-A--------------G--------------T--T------TCA-----------TC----A--A-----G--GA--C-------G---A----T-----G-----------CC-C-----G------------- 2721
H1P.CM.06.U14788 ---C--------AC----R---GT---Y-----T--G--T-----------G-----------C--T--Y--GCA-TCA-----T--G--------A--C-----R--GAGT--------AG---AA-----Y---------------Y-A--------G--A--TY-GC 2600
H1P.FR.06.RBF168 ------------A--------------T-----T--G--T-----------R-----R-----C--C--Y--GTA-TCA-----T--G--------A--C-----GG-GAGT--------AG---AA---------------------C-A--------G--A--T--GC 2590
CPZ.CD.06.BF1167 ---A-GG--T--T-AA------TGT----CA-----A--------------G--G--T--------C------TAC--T-----------T-----T--A--C--G--GA-GC----T--A----A-G-T--C--------------CC----------------T--GA 3231
CPZ.CD.90.ANT ------C-----A--A------TGT--T-----T--A-----A--C-----------------T--T--T---GCA--------C--G-------CA--A-----GG-TA-GT------CAG---AA--T------------------C-C--------------TA-G- 2568
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ------------A-----------A--T--------A-----A-----------G-----------T--T-----C--------------------A--A------C----G--------GT-GACA--T--C--G------------C-T--------C-----YC--- 2715
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---A-----T--T--------C--------------G-----A--C--------------------C--T--G--C-CT-----------A-----A--A-----G--GA-C--------AC----C--A-----G------------C-C--------C-----TC--- 2701
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ------------A--A--G--C-----------A--C--G-----------------------T--T--T-----C--T-----T--G--TC-G--A----A---------G--------A-----C-----C--G------------C-A--------------T---C 2695
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---A--T-----A-----------A--T-----A-----T--A--------G-----T--TT-C--C--T--G--------------G--------A--C-------C-A-GC-------A---A----T--C--G-----------C--------G--C--A--T---C 2671
CPZ.CM.98.CAM3 ---A--------A-----------A--T------T-A-----A-----------G-----------T--T-----C-------T------TC--ACC--A--C---C-G--GC--------T--A-A--T--C--G--T---------C-T-----G--------T--G- 2540
CPZ.CM.98.CAM5 ------------AG-------------T------T-A--R--A-----------G-----G-----C--T-----C--------------A-----T--A--C--------GC-------TC--A-A-----C-----T--------CC-T---------------C-G- 2831
CPZ.GA.88.GAB1 ------C-----AG----------A--T-----TT-G-----A-----------G--T---T-T--C--------C--T-----------TC----A--C--C---G--A-G-----T-----TAC---T--C--G-----------CC-A-----G--G-----TC-T- 3190
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---A--T-----T--A--G--C-----T-----T--A-----A-----------G-----------C--------C-----------GG-T-----C-----C---C-GA----C-----AT-G--A--T--C--------------C--A-----------A--T---T 2522
CPZ.TZ.00.TAN1 -A-C----------AA----T------T--C---T-A--T--A--T-----G-----T--------T--T--G--C--T------------C----T-----C------G--C-C-----TG-G-AC--T--C-----T---------C-T--CA----T--A--TC-TA 2773
CPZ.TZ.01.TAN2 CA-C--------A-AA--G-T------T------T-A--T--A--T-----G-----C--------T--T--------T-----------T--G--T-----C------G--C-------TG---AC-----C--G--T---------C-T--CA----T--A---C-CA 2778
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 CA-C----------AG----T-------------T-A--T--A--------G--------T--T-----T--G-----------------T-----C-----C--G---A--C-------GG---A-G-G--C---------------C-T-----------A----ACA 2770
CPZ.TZ.09.UG38 CA-T--------A-AA----T------T------T-G--T--A--G-----G--G-----------T--T----AC--T-----------T-----T--C--C------G-CC-C-----GG-G-A-G-------G------------C-T--------G--A--T---A 2747
CPZ.US.85.US_Marilyn ------C-----A--------C-----T------T-A-----A-----------G-----------T-----G--C--T-----------TC----T---------------C-------TG-TA-A-----------T---------C-C--------G--A--TC--A 3189
MAC.US.x.239 --CAGAG-----A-AAC----CATT--T--G--T--G--T-----------G--G--------C--C------TAC-CT----G-C-TG-GC----A--C--C--G--GGC---------TG-GACCT-AGTC--G--T--------CA-C-TAA---CTAG----AGGA 3431
Pol __N__A__E__P__G__K__R__Y__I__Y__K__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__Y__T__M__R__H__V__L__E__P__F__R__K__A__N__P__D__V__T__L__V__Q__Y__M__D__D__I__L__I__A__S__D__
H2A.DE.x.BEN -AT-GA------A-AA------ATA--T--A--CT-G-----A--------G--------------T--T---TAC-CA----GGC--G-------A-----C------GC---C-----TG-CA--C--ATC--G------------A-C-TAA---CTAG----AGGA 3514
H2A.PT.x.ALI --CAGA------A-AA------ATA--T--A--CT-A--G-----------G--------------T--T---CAC-CA----G-C-G-----------A--C-----GGC---C-AG--TG-CA--C--AT----------------A-C-TAA---CTAG----AGGA 3507
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST --CTGA------A-AA-----CATA--T--A--CTCA--------------G--------------T--T--GTAC-CA----GGC-GG-------A--A--C------GC---C--G--T--CA--C--AT---G------------A-C-TGA---CCAGC---AGGA 2959
H2B.CI.x.EHO --CAGA------A-AG-------TT-----A--C--A--------------G-----C--------T-----GTAC-C----G----GG-AC----C-----C------GCC--CAAT--TG-CAC---AATC--G-----------CA-TCTC--G-C-AG----AGGA 3485
H2B.GH.86.D205_ALT --CAGAG-----A-AG-----CATT--T--A--T--A-----A--G-----G--G--C-AGT----T-GT---TACTC-----G---GG-A-----T-----------GGCC--CAGC--TG-CA----AAT---G-----------CA-CCT-A---C-AG----AG-A 3487
H2G.CI.92.Abt96 --CAGA------A-AA-----CATC-----G--C--A--G--A--------G--C--------T--C------CA--CA----GG--GG-AC----C--C--C------GCC---GAG--TR--A----YATC-----T--------CA-TCT---G-CCAG----AG-A 2841
H2U.FR.96.12034 --CAGAG-----A-AA-----CATC-----G---T-G--T--A--C---------------A----T--T--GTA--CA----GG--CC-AC-G-----A--------GGC----GA---TGCT--C--AAT---G--T--------CA-TCT-A---CCAG---TAG-A 2996
COL.CM.x.CGU1 -TT-G---------C-------GT------A-----A--G-----T--------G--T---A----C------G-A-CAG-AG---G----C----A--G--C--G--GAG-GGA-A-TTG...CAA--AGC---G--------------A---C-------A--TC-GC 2901
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 CACAG-C--T--AGAG--G---G---T--GG-----G-----A-------GT-C---------T---------CAC-CTG-TCATCGGG-A--G--AGGA--------GA--T-C-----TG--C-C--AGTC--G-----------CC-A-TG-----G--A---AG-A 3119
DEB.CM.99.CM40 -ATACA------AGAA------G---T--GA--A--G--T----------GC-CT--------C--T--T---GCCTCAG-AGGG-G-CAG---C--ATC-----GG--A-G--------GC--A-A--AGTC--G--T-----------ACTA-----G--A--T---A 2938
DEB.CM.99.CM5 -ACACA------AGAG------G---T--GA--A--A--T--A--C----GT-C---------C--------GGCA-CAG--GGC-GGCAGC-GA-A-T-----AGG--A--T-C------T--A----AGTC-----T--------CC-A-TG--------AA-T---- 2932
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ---AGG------ACAA--G--CATT-T---A--CT-A-----A------GT------G--TA-C--T--T--GGCC-CAGCAGAT-----GC-TAGC-AA-----G--GGCCC----T--TG-GA--T-AATC--G--T---------C-C-TG----C---A--TAG-T 3016
DRL.x.x.FAO -C--GGC-----A--C--G--------T-----C--C-----------------C-----T-----C------GC--CAGCTGAC--G------C----A--C---G-GA----------TG-GA----A-----G------------C---T-------AG---TAG-C 2696
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -------------G-A--G--------------A--A--C-----------------T--------T-----GCACTC------------AC-T--T-----C-----GA----C-----A----AA-----C--------------C-----------G--A--T---C 2585
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -------------G-A--G--------------A--A--C-----------------T--------T-----GCACTC------------AC-T--T-----C-----GA----C-----A----AA--------G-----------C-----------G--A--T---C 2665
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -ACAGGG--------A--G-------T----TGT--G--T-----------------T--TA----T-----G-A--CGGCAG----C--T------GAGA-C-A--GG--C-C---T-GGT---AA--TGTC-----------C-------GGT-G-CG--A---CAT- 3302
GSN.CM.99.CN166 -C--G-C----CTGAA--G-------T---A--CT-A--G-----T-------CG--G---A-C--C--T----AC-TTG-AG-TTCCT-GC--CGA-AGA-----G-T--GG-G-----TG-G--AT-AATA--G--------------ACTGA-------A--TAGGA 2857
GSN.CM.99.CN71 -C----C----CTGAG--G-------T---A--TT-A--T-----T-----G-CG--T---A-C--T--T--GGCC-CTG-AG-TTCCT-G---T-T-AGA-----G-C--GG-G-----TG-G--A--AATA--G-----------C----TGA-------A--TAGGA 2839
LST.CD.88.SIVlhoest447 CC--GA--------GA-----------T-----A--A--C--A--------G--GAGT---TGC--T--T---GC--CAG-AG--GG-C--C--TCAGAA---------TT---C--T------A-CT-G--------------------A-TCA-------A--TAGG- 2397
LST.CD.88.SIVlhoest485 CC--GA--------GA-----------T-----A--A--C--A--------G--GAGT---TGC--T--T---GC--CAG-AG--GG-C--C--TCAGAA---------TT---C--T------A-CC-G--------------------ACTCA----G--A--TAGG- 2397
LST.CD.88.SIVlhoest524 -C--GA------A-AA-----------T------T-G-----A--------G--GAGT--TTGT--T--T---GAA-CAG-T-GTGG-C--C-T-CAGAG--C--G---TT-------------C-CC----C--G----------------TCA----T--A---AGG- 2394
LST.KE.x.lho7 -C-AGAG-----A-AA--------------------G-----A--G-----G--GAGC--TTGT-----T--GG-A-CAG-AG--GG-C-TC-CTCAGAG-----G---TT------------GA-C--T--C-----T-----------A-TCA-------A--TAG-- 3481
MND-1.GA.x.MNDGB1 -C-AG-------A-AA-----CAT---T-----T-----T--A--G-----G---AGT---TGT--C--T---G-G-CAG-AG--TC-C-GC-G---GTA--------GA-CC-----ACAG--CAGT-A----------------------T------G--A----ATA 2816
MND-2.CM.98.CM16 -C--GGC-----A--C--G--C-----T-----C--A--------------G--C--C-----C--T-----GGCA-CAGCAGAT---------C----C--C---G-GAG-C-------TG----G-----------T---------C-C-T---T--GAG---TAG-- 3130
MND-2.GA.x.M14 -C-AGGC-----A--C--G--C-----T-----T--------------------C--T--G--------T---GCA-CGGCAGAC-----TC--A-AA-A--C-A-G-GG--T-C-----AG--T-A--T------------------C---T---G---AG---TC-GA 3057
MND-2.x.x.5440 CC--GGC-----A--C-----C-----T-----C--A-----------------C--T--------T-----GGCA-CAGCAGAC-----TC--A--G------AGG--A-GC-------AG-CT-A--------G--T--------C----T---G--GAG---TC--A 2690
MNE.US.x.MNE027 --CAGA------A-AAC----CATT--T--G--C--G--T-----G-----G--G--------C--C------CAC-CT----G---TG-GC-G--A--C--C--G--GGC---------TG-GACCC-AGTC--G--T--------CA-C-TA----CTAG----AGGA 2899
MON.CM.99.L1_99CML1 --CTGA---T-CT-AA--G-------T---G--C--C--G-----C--------G--C---A-TG-G--T---CA--CAGC-G--G-GC-ACC-C--GAGA-C--G---A--T-C-----GG--AC-T-AATA--G-----------CC-ACTGA-------AA-TCACT 2835
MON.NG.x.NG1 --CAGA-----CCG-G----------T--GA---T-G--C-----R-----------C---A-------T--GTACTCAGCAT--G-GC-GC-RA-AGRAA-C--G-G-A--T-------GG-CACCC--ATC--G------------C-ACTCA----T--A---CATT 1428
MUS-1.CM.01.CM1239 CC--GG-----CA-GA--G-------T---A-----G--------G-----------C--CA-C--C------TAC-CGGCAG-----T-A---C--GAAA-C--GG--GC---------T--CACCC--ATC--G------------C-C-TAA-------CA--AG-- 2809
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 CTT-GG-----CA-GA--------A-T---A-----A--------C--------G--T--TA-C--C-----GTTC-CAGCAG-C---C-------AGAGA---AG---GC---C-----TG-CAC-C--ATC--------------CC-CCTGA-------CA--AG-- 2819
MUS-2.CM.01.CM1246 CAT-GG-----CT-AA----TC--A-TT--G---T-G--------G-----G--------CA-C--T--T---GCC-CA-CAG-C--GC-TC------AAG----G--GG-C----AG---GCCT-A--AGTC--------------CC--CT-A----G--A---AG-- 2917
MUS-2.CM.01.CM2500 CCTAGGG--C-C--AG--G-----A-T---G--C--G--C--A--G-----G--G--C--CA----T--T---GCA-CA-CTG-----T-A-------AAA-C--G---G------AG--TGC-T-A--AGTA-----T--------CC-ACTCA----G--A---AG-- 2876
OLC.CI.97.97CI12 ---T-G------A-GA--G---ATA--T------T-A--T--A--------G--G------TGT--C-----G----CAG--G-TC-TT-GA-G-------GG--G--GG-------T--G----A-T-A--C--G--T--------C--------G-----A-----GC 3003
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -C-AGGG-----T--C--------A--------------T-----------G--C--C-----C-----T----CC-CTGCT-AC-----T-----A--AG-C--G--------------TT----C--------G--T--------CC---T---------A---AG-A 2400
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -C--GG------AG----G-----A-----------C--------------G-----T-----T-----T----CA-CTGCA-AT-G------------A--C------G----------TG----A-----------------------A-T------------TAGGA 2418
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -C-AGG------AG-G--G-----A--T--------G--T-----------G-----T--C--C--C--T--GGCATCAGCC-AT--G------C----A-----GG--G-G--------TG-CA-C--T--C--G------------C-C-T------C--A--TAG-A 2608
RCM.NG.x.NG411 -C-AGG---T--C-----------A--T------T-G--C-----------G-----T-----T-----T----CA-CAGCT-AC-----T-----A--A-----G---G-G--------TG----C--------G--T-------------T------G--A--TAGGA 2623
SAB.SN.x.SAB1 -AG-GAG-----C--A-----------T--G-----C--------G--------C-----CA----T--T--G-CA-CAGCC-AC-----TC-GC--GAA-----GC--A-G--C-----TG---A---A------------------A---TAA---CCAG---TAGGC 3527
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --CAGA------T-AA--G---ATT-----G--C--A-----A--------------T--T--C-----T---GA--C-----GG--GG-G-----A--C---------GCT---GAG--TGCTAC----ATC--G--T---------A-CCTCA---C-AG---TAGGA 2551
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --CAGA------A-AG------GT------G--C--A-----------------------------T--T--GTT--CA----A---GG-AC----A------------ACC--------TG-GACCC-AAT------T--A-----CA-C-TAA---CTAG---TAG-A 2510
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --CTGA------A-AA-----CATC--T--A--C--A-----------------C--T--------T--T--GCA--C-----G-C--G----------C-----G---GC----T----TG--ACCC-TGT---G-----------CA-TCTGA---CTAG----AGGT 2512
STM.US.89.STM_37_16 --CAGA------A-AA-----CATC-----G--T--G--------------G--------------T--T---TA--CA----G---T--A--------A--C--G-G-GCC--C-----TG--AC-C-GATC---------------A-C-TGA---CCAG----AG-A 3078
SUN.GA.98.L14 -C--G-------A-AA------GT---T-----C--A--------C---------AGT--TTGC--C--T--GG-A-CGG-AG-G-GCC--------AAA-------G---GT-------AG-TCAAT-G--C-----------------ACTCA----------T-AT- 3486
SYK.KE.x.KE51 -TCTT-T-----AGAG-----C----T---G---T-G-----A--------G-----G--CA-T--C--T--GGCA-CAG-A-ATC-G--AC-CC-A---A-A--GG--A-G---T----T---A-A--AGTA--G-----------CC-T-TG-----G---A--AG-T 2981
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --CCT-C--G--AGAA--------A-TT-CA---T-A--------------------T--CA-T--C--------C-CA--A-ATC-G--AC--C----A--------GA-GT--T----TC-CAC-C-AATA--G-----------C--A-TGA-T--CA----TAG-T 3323
TAL.CM.00.266 ---T-GG-----A-GA--------A-T---G-----A--C--A--------G--T--G--CA-C--C------CA--C-TC-GATC--T-A--GAG-AAA--C--GG-CA-GT-C--TC-GG---CAC---T---------------CC-A-TG------AGCA-TGAGA 3098
TAL.CM.01.8023 ---C-G--------GGC-G--C----T---G--A--C--C--A--G--------------CA-C-----T---TAC-CTTCAGATC-GC-G---AG-AAG-----GG--A--T-C---C-GG---CGC---TC--G-----------CC-ACTAA-----AG---TGA-A 2596
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --TAGGG--T--A-----G-----A-T----TGT--A--T--A-----------------CA-C-----T--GCAC-CAGCACAGCG-G--C--A-AGAAA-AG-----A-GGT--A---TT---AA--AAT---G-----------CA---GGA-------A--T--GC 3331
VER.DE.x.AGM3 -C-AGGG-----T-C-----------T---CTGT--------A--------G-----C---A-T--T--T--G-AC-CAGCAG-TTCC--TC----AGAAA-A-A---GG-GTTAAA-CC-C--ACC--TGTG--------------CC-A-GG-----G---C-GGA-- 2854
VER.KE.x.9063 -C-AGG------TG----G-----A-T----TGC--------A--C--------G--T---A-T--T--T--G-A--CAGCAG-------T------AAAA-A-A-G-GG--TTAAA-CCAT-GACA--AGTG--G----------------GG-----G---C-AGA-- 3359
VER.KE.x.AGM155 ----GG------C--A--------A-TT---TGC--A--G-----C-----G-----C--GA----T-------AC-CAGCAT-------TC----AGAAA-A-AG---G--TTAAA-C-GC-GACG--TGTC--G-----------CC-C-GG--------AC-AGA-- 3351
VER.KE.x.TYO1_patent -C--GG---C--------G-----A-T---CTGT--C--G--A--G-----------T--TA----C-------A--CAGCAG--TCC--T--G---GAGA-A-A--G-A-CTTG----CAC--ACC--TGTA-----------------A-GG-----T---C-AGA-A 3356
WRC.CI.97.97CI14 ----T-T-------AG------GTA--T-----A--G--T-----------------T--TTGT--T------TCA-CTG-AG--TCTC-A-----AATA------GG-A-G------A-T---CAAG-TCT------T---------C-A---A-T-----A-----G- 3429
WRC.CI.98.98CI04 ---AT-T--T----AG--G---GTC--T-----A-----T--A--G-----G--T--C--TTGC--T------GCA-CAG-AG---GTT-G-----TGTA--C-AG-----G-----TACT--GCAG--TCTC--G--------------A---A-----AG------T- 3444
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -----A------T-CC------GTA--T-----A--C--T--A-----------G--T--TTGC-----T---GCA-CAG--G-TTCTT-GC-G---ATC--------GA--C----TA-AG-GCAG--AGTC-----T---------C-------------A--T-AT- 2358
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H1B.FR.83.HXB2 AAATAGGGCAGCATAGAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGACAAAAAACATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGATGGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAGAAAAAGAC 3299
Pol E__I__G__Q__H__R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__K__K__H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M__G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__E__K__D_
H1A1.UG.85.U455_U455A ----------A------G-------------AT-A---GCT-----A-----C------T-C-TT--C-----------G--------------------T-----------G--------T--------C-----------T---------CA---------------- 2745
H1C.ET.86.ETH2220 ----------A------G-CCC------A---T-A---G-------A--A-A-------T----------------G-----------------------T-----------G--------T--------C---------------------CA------------G--T 2691
H1D.CD.84.84ZR085 -------A---------G-----------A-AT-A---G-------------------G-----------------------------------------T--------------------------------G------------T-----ACA--------G-----A 2821
H1F1.BE.93.VI850 --------------------------------T-A---G-------AC----A------T----T-----------------------------------------------GC----------------------------G---------CAAT-----A-C--G--- 2636
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----------------G--------------T-A---G-------A----AA-----GT-------------T--------------------------------------A-----G-----------C--------G-----A------CA---------C--G--A 2696
H1H.CF.90.056 ----------A------G--------------T-A---GCT---T------AA------T----------------------------------C-----T-----------A-----------------C---------------A--G--AAA--------------- 2646
H1J.SE.93.SE9280_7887 ------AA----------G-------A----------GG-------A----A-------T-------------T--------------------------T-----------A-----G--T--------C-----------C--A------CAA--------------A 2613
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----------A-C------------------A--A---G-------A----AA------T-------------------G--------------C-----T-----------A-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--T 2495
H1O.BE.87.ANT70 CCC-GACAG-A-------A--GG--T--ATT---T---G----C--A-ATCA-------T-C--T--C--T--------G-----A--G--------C--T--A--------G-----G--------A--C---------------T-C--CCAAT----TA-C--G--T 3353
H1O.CM.91.MVP5180 C-T-G-CAG-A-------AG-GGG-C--ATT---T--GG-----T-A-ATCA-------T----T--C--T--T-----G--------G--------C--TT-A--------A-----G-----C--A--C--G--------------C--CCAAT----T--C-----A 3328
H1O.CM.94.BCF06 C-T--ACAG-A-------AG--GG----ATT---T---G-----T-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----------------C-----A--------A-----G-----C--A--C--G------------A-C--CCAAT----CA-C--G--A 3352
H1O.CM.96.96CMA102 CCT-GACAG-A-----G-A--GGG-T--ATT---T---G-----T-A-ACCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--------C--TM-G--------G-----G--------A--C--G------------T-C--CCAAT-------T--G--A 2789
H1O.CM.98.98CMA104 CCT-GACAG-A-----G-A--GGG-T--ATT---T--GG-----T-A-AT-A-------T-C--T--C--T--T-----G--------G--------C--T--G--------G-----G--------A--C--G-----------A--C--CCA-T----T--T--G--A 2785
H1O.CM.99.99CMU4122 CCC-GACAG-A-------A--GGG----ATT-------G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--------C--T--G--------G-----G-----C--A--C-----------------C--CCAAT----TA-C--G--G 2784
H1O.CM.x.pCMO2_3 CCC-GACAG-A-------A---GG----ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----------A--G--------C--T--G--------G--------------A--C-----------------C--CCAAT----TA-C--G--G 3351
H1O.FR.92.VAU C-C-G-CAG-A-----G-A--GGG-T--ACTA--C---A-----T-A-AC-A-------T--TAT--C--T--T-----------A--G-----A--C--T-AG--------G-----G-----C--A--C--G--------------C--CCAAT----T--C--G--A 2865
H1O.SN.99.99SE_MP1299 CCC-GACAG-A-------AG-G-G----ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--------A--C-----------G-----C--CCAAT----TA-C--G--G 3352
H1O.US.99.99USTWLA C-T-R--AG-A-------A--G-G-T--ATT---C---G-----T-A-AT-AA--R---T-C--T--C--T--T-----------A--G--------C---M-G--------G-----G-----C--A--C--G--------------G--CCAAT----YA-C-----A 2782
H1O.US.x.I_2478B CTC-GACAG-A-------A--GGG-T--ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T--G--------A--G--G-----C--T--G--------A-----G--------A--C-----------------C--CCAAT----TA-C--G--A 3355
H1N.CM.02.DJO0131 --C---CA--A------GAG-C-G-G--A--A--T---AGT-----T----A------CT----G--C--T--------------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A-----------G--C---A-A---AA-T-A------C-G--T 2805
H1N.CM.95.YBF30 --C---CA--A------GAGGC-G----A--C--T---G-T-----T----A------CT----G--C--T-----------------G-----C--G-----C--------A--------------A--C-----------C-----A---AA-T-A--------G--T 2893
H1N.CM.97.YBF106 ------CA--A------GAG-C-G----A--A--T---GGT-----T----A------CT----G--C--T--------------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A-----------G--C-----A---AA-T-A--------G--G 2891
H1P.CM.06.U14788 CTT-GTCTG-A------CAGCGGG-----A-A--Y--GG-R--C--C-ATGTA-----GT-C--A--T--T--------R-----A--G--G-----T-----C--------A-----G-----------C--G-----K--G--A--C--CAAAT-A--------G--A 2770
H1P.FR.06.RBF168 CTT-GTCTG-A------CAGCGGG-----A-A--T--GG----C--C-ATGTA-----GT----A--T--T--------------A--R--G-----T-----C--------A-----G--------A--C--G-----G--G--A--C--CAAAT-A--------G--A 2760
CPZ.CD.06.BF1167 C-GCT-AAA-A----A-GA-GTGG-TC-----T-A---A-C--CT--AAAGCA-----CT-AGAA--C--C--T------T----AG-GA----A-----T--C--------A------T-A--C--A--G--G--------G----AG---AAAT-A-----GCC---A 3401
CPZ.CD.90.ANT ----TACTGCA------GA--TG-----AA----T---------T-ACA-GTC--------AGAG--T--T--------G--------------------T-AA--------A-----GT-A-----A--C--------T------AAA---AA---A-----GCC---T 2738
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -------AG-A-------A---GG-----TTA--T-----------AC-C-CT-----TT----T--T--T--T--G--G-----A-----G--A--T--TT-G--------C-----G--T-----A--------------G--A--A---CA-T-A---C-------G 2885
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----ACA--A------GAGGC-G-G--AAGA--T--GAGT-----T----CT------T----A--C--T--------G--------------A-----TT-G--------A--------------A--------------C---A-A---CAAT-A-----G------ 2871
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -T----A---A------GA---GG-G--A--AT-A---GCT-----A--A-A------CT----T-----T--------G-----A--------A-----------------A-----G--------A--C-----------C-----C---CA---------M------ 2865
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 CT----A-G-A-------AG-G-G----A-----C---GC---------A-AA------T----A-----------G--G--------------C-----T--C--------A-----GT-A-----A-----G--------C----AA---AAAT--------C-G--A 2841
CPZ.CM.98.CAM3 --C--A-AG-A------GA---GG-----CTA--C-----G-----AC-T-CT-----GT----T--C--T--T-----G--------G--G--A--T--TT-G--------C-----G--------------G--------G-----A---CA-T-A---C-G-----G 2710
CPZ.CM.98.CAM5 -G-----AA-A------GA---GG----ATTA--C------------C-T-CT-----TT----T--C--T--------G-----A--G-----A--C--TT-G--------A-----G--------A--C-----------G-----A---CAAT-A---C-G-----G 3001
CPZ.GA.88.GAB1 ----T-AT--A-------A---GG-G--A--A--A---------T--C-T-AA-----GT-C--A--C-----------------A--G--G--A--C--TT-A--------A-----G-----C--A--C-----------C--------TCAAT-A-----------G 3360
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 CTT-G-AAG-A--C--G-A--G-G----AC-A--C---G-----T-AC-C--A-----TT-------C--T-----G--G--C--A--G--------T--T--C--------G-----G--T-----A--C-----------G-----A---CA------TC-G-----G 2692
CPZ.TZ.00.TAN1 -TGA--A-G-A-----G-A-CTG---A--A----------G--------A-CA------T-AGAG--C--T--------GT-----G--A-----------A-G--------C-----G--A-----AA-------------T--AAA---CACAT-A------CC---G 2943
CPZ.TZ.01.TAN2 GTGA--AAG---------A-CT----A--A----------G--------AGTA------T-AGAG--C--T--T------T-C---G--A-----------A-G--------------G--G-----AC-------------G--AAAC--CACA---------CC---A 2948
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GTGA--A-G----C----AGCT---GA-A-----A-----G--CT----AGCA------T-AGAA--C------------T----AG--A-----------T-A--------C-----G--A-----A--------------G---AAC--CACC---------CC---A 2940
CPZ.TZ.09.UG38 -TGA-AATG-C-----GCAGCTC---A-AAG-T-A--G--G---T----AGCC--------AGAG--T-----------GT-----G--A----------T--G--------------G--G-----AA-C-----------G--AAA---TACA--------GCC---G 2917
CPZ.US.85.US_Marilyn -CT---AAA-------GGA---GG----ACT---C------T--T--C-T-CT------T-C--T--C--T--T--G--G------G-G-----A------T-A--------C--------------A-----G--------G-----C---CA-T-A---C-------A 3359
MAC.US.x.239 C-GACCT-G-A---GAC-GGGT-G-TTTAC--TCA-AGG---TCT--AAT--CATA--GT--T-T--C-----AG-G---TTC--A-----T--C-----T-AA--------G--C---T-GTGG--AACA-------AGT-G--AAAG----A-T-----C---G---G 3601
Pol R__T__D__L__E__H__D__R__V__V__L__Q__S__K__E__L__L__N__S__I__G__F__S__T__P__E__E__K__F__Q__K__D__P__P__F__Q__W__M__G__Y__E__L__W__P__T__K__W__K__L__Q__K__I__E__L__P__Q__R_
H2A.DE.x.BEN C-GGTTTAG-----GAC-A-GTGG-CCT-C----A-A-G---T---AAATG-CCTA--GT--T-T--T-----TG-G--GTTC--A-----C--------T-AA--------C-G------ATGG--AAC--------AGC-G---AAAC--CAA-----CC-G------ 3684
H2A.PT.x.ALI C-GATTTAG-A---GAC-AGGTGG-CCT-C--T-A-AGG---TC--AAATG-CCTA---T--T----C-----TG-G--GTTC--A-----C-------A-AAA--------C----G---GTGG--AAC--------AGC-G--AAAA---CAAT----CC-G-----A 3677
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST C-GATTTAG-A---GAC-G-GTGG-TCT-C----A-AGG---T---AAATG-CCT----T--T----C-----TG-G--GTTC--A-----C-------A--AA--------C--------GTGG--AAC--------AGC-G--AAGA---CAAT----CC----G--A 3129
H2B.CI.x.EHO GCGATCT-G-----GAC-GGGT-G-GTCTC-A--A-A-G-G-TAT-AAAT-ACAT----T-CT-T--T-----AG----GTTC--A-----C---------AAA--------G-----G---TGG--AA-G-------A-C-G--AAAA---CA---A-----------G 3655
H2B.GH.86.D205_ALT GTGATCT-G----CGAC-GGGT-G-GTCCC-A--A-A-G-GTTAT-AAATGACAT----T-CT-T--C-----AG----GTTC--A-----C-----G---AAA--------------G---TGG--AA-A--G----A-C-G--AAAA---CAA--------------A 3657
H2G.CI.92.Abt96 CTGATTTAG-A---GATCA-GT-G-TTT-C----A-AGG---TCT-AAAT-AAACR--GT-CT-T--C--T--TG----GTTC--A-----C-------AT-AA--------A------T-RTGG--AA-A--G----A-C----AAAG--TAAC-----M--------G 3011
H2U.FR.96.12034 -TGATTTAG-----GATCAGTT-G-TTCAC----C-AGG-G-TA---AAT-A-ACA---T---G---C------G-----TT---------C--A---CA-AAA--------C--------ATGG---A-A--G----A-T-G---AAA--T-A---C-------G---T 3166
COL.CM.x.CGU1 CTT---A-G---------GGGC-G--C-------C---G-TGCA--C---TAC-AT--GT-AGAG--------A--G---T-C---GC---T-------A-AAG--------C------T-A------A-GC------A-T----AAAGG-CAAAA-T------C-G--T 3071
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 C-GA--AA--A--C---CT-GT-G-CA-AACA--A---G-TT----CC-AGA-A----GT-A-AA-----CCCAG-G---TT----GC---G--C--C-AT-AG--------A----TC--T-----AA-A--G-----TACC--A--A--TCA-A-C--T--GG----G 3289
DEB.CM.99.CM40 GG-A--AT--A--CCT--AG--GG---CAC-AT-A-----GTTC--CC-AGA-A-----T-G-GG------CCTG-G--GT-----G----C--A--C--T-AC--------G-----GT-A--C---A-A------CGGT-GAT---AG-TACC--A-----TG----A 3108
DEB.CM.99.CM5 -T-AG-TCTCA---TT-GA-C-GG--A-AC----T--GA--TT---CC-AGAAAA---GT-A-GG-----CCCGG-G---T-C---G-G--T--C----A--A---------G-----GT-A-----AA-G------CACT-GTT---A----A---A------G-G--G 3102
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 CCC---AA-----C--G-A--TGG-TA----A--A---G-CTTCT--GCAGTA-----CT--GAG--C--T--TGCC---TT---AG--AC---A--CA-A-AA--------G------T-A--C--CA-AC-C---CA-A-----AAA----AC------TTGCC---G 3186
DRL.x.x.FAO C--A-CATTTA---GAGCAG-TG--TA-A--AT-A---AC----T-AAA-TTC-----G--CGAG--C--G---------TT----G-CA-T-----T-ATGAA--------G--CC-G--G-----AA-G--G--------G--AGAA--TCGCT----T--T-----A 2866
GOR.CM.04.SIVgorCP684con CC---ACAG-A-----GCAG---G----AA-A--C--GG-----T-A-ATGCA------T-C-----C--T-----G--G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--G--C-----------------G---------AA-T-A--------G--A 2755
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con CC---ACAG-A-----GCAG---G----AA-A--C--GG-----T-A-ATGCA------T-C-----C--T--------G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--G--C--------G--------G--A------AA-T-A--------G--A 2835
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -TGAGACTAGA----ATCA-C-GG----CATAG-A---A-GATG---C-AGAAAAA--T--AGAA--C--------G---GTC--A-G------G----GGGAA--------G---A--T-G-----GA----------CA-TA-CAAA----AAT-A--CCCCTT---A 3472
GSN.CM.99.CN166 --C-G--AG-A--C--GCA-GT-G-GC-CA-AA-A---A-TTTA--AACATCC-ATAACA-CCAA--C--C--GGCC-----C--ACC---TTA---GG--AAG---C-C--G-----GT-G------A-GGG-----GGC-C-----GG-G-AA--C-----CC-G--T 3027
GSN.CM.99.CN71 --T-G-CAG-------GCA-GT-G-GC-CA-AA-A---A-TTTGT--AC-TCC-ATAACA-CCAG--C--C--GGCC-----C--AC----TTA----G--AGA---C-C--G-----GT-G--C---A-GGG-----GGC-C--A--AG-G-A---C-----TC----- 3009
LST.CD.88.SIVlhoest447 -C-AGAAAGG----GATCAGGC-G--A-A--AT-----G-T-TCT-AG---CA---AATT-A-AA--------G--G---TT---AGC---------C-AT-A---------G----T---T-----A----GG---GA-A--G--AAA-CTAAA--------C-T---- 2567
LST.CD.88.SIVlhoest485 -C-AGAAAGG----GATCAGGC-G--A-A--AT-A---G-G-TCT-AA---CA---AATT-AGAA--------A--G---TT---AGC---G-----C-AT-A---------G----T---T-----A----GG---GA-A--G--AAAG-TAAA--------C-T---- 2567
LST.CD.88.SIVlhoest524 -G-A--AAGGA-----TCAGGC-G--A-A--AT-A---G---T-T-AA-A-CT---AACT-AGAA--T-----G--G---TT---AG-CA----A--C-A--A---------G----TC--G--C--A----G----GA-A--G--AGAG--AAA--------G-T---- 2564
LST.KE.x.lho7 -G-G-AAAGGA---GATCAGGC-G--A-A--A--C---G---T---TA---CA---AACT-AGAG--------A--G--GTTC--AGC---G--A--C-AT-A--------------T---G----------GG---GA-A--G-AAAG--TAAAT-A-----G-TG--T 3651
MND-1.GA.x.MNDGB1 C-GC--AAG-----GAG-A-GCT----TA--AT-A--GGCTTTAT-AA---CA---AACT-AGAA-----T--A--G---T----------------C--T-A---------G-----GT-A--C--A-----G----AGA--G-AAAGG-TCAA--A------TT--CA 2986
MND-2.CM.98.CM16 TTGCCCCAG-A--C--C-G--TG--TC-A---T-A---G-C--C--C---TTT-----G--CGAG--C--------G--GTT---A--G-----A--C--TGAG--------A--CAT---G--C---A-G-----------G---AAAG--CA---T-----G-----A 3300
MND-2.GA.x.M14 GTGCGTCAG----C-AC-A--TGG--A-TAG-T----GG-----T-AAG-TTC-----G--CGAG--C-----------GTTC--A-----------T--TGAG--------G----TG--G--C--AC-G-----------C--AAAG---CA---------------G 3227
MND-2.x.x.5440 GTGCCTCTG-A--C--T-A--TG----TA--AT-A--GG-----T--CA-TTC-----G--CGAG--C-----------GTTC--A--G--------C--TGAA--------A----TG--G--C--AA-G-----------T---AAA---CA---A-----------A 2860
MNE.US.x.MNE027 C-GACCT-G-A---GAC-GGGT-G-TTTAC--T-A-AGG---TCT-AAAT--CATA--GT--T-T--C-----AG-G--GTTC--A-----T--C-----T-AA--------G------T-ATGG--AACA-------AGT-G--AAAG----A-T-----C-------G 3069
MON.CM.99.L1_99CML1 CTC-GCCAG-A--C--G-A--T-G---G--TCA-A---GCGACC--AC-A---AAA--GA--CAA-----CCCAG-G---TT----G-T--CTAC--GG-G-AA---T-A--G-----G--A--C--ATCCC-T----A-A-TGCCAAA----A---A-----CC-G--A 3005
MON.NG.x.NG1 CCC--CCTG-A--C--G-AG-T-G--ACA-CCA-T---ACG-TR--A-CAGAAAA---GA--CAA------ATAG-G---T-----G-CA-GTAC-----G-AG---T----G-----------C--CACCC-T--------C--AAAG----AA---------C----- 1598
MUS-1.CM.01.CM1239 -G---TC-GGA-----G-G-GT-G---CAC--A-T--GA-CATG--C----AACT---GA-ACAA--C--G--AG-T--GT-C--------CTAC---G---AG---C-A--G-----GT-A--C--CAGAGGG----A-A-------AG--ACA--C---C-GC----A 2979
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --T--TCAAGC--C--G-A-GT-G---CAC--A-T---A-CATG--C--A-A-CTT--GA--CAA--C--TC-AG-----TT----G----CTAC---G---AA---T-A--G-----G--A--C--CCGGGGC----A-A-------CG---CAT-----C--C----A 2989
MUS-2.CM.01.CM1246 -------AG-A-------GGCT-G-GA-AA--A-C---G-T-TC--C-CA--TAA---GA-ACAG--C-----AG-C-----C---CC---CTAC--GG-AGAA---C-A--G--C--GT-A-----GA-AGG-----G-A-CA-A--AG-G-A---------CC-G--- 3087
MUS-2.CM.01.CM2500 --------G-A-----G-GGCTGG-CA-AAGAG-T---G-C-TC--AACA--CAAA--GA-ACAA--C-----AG----G------C----CTAC---G-AGAG---C-A--G-----GT-A--C--A-GGGGT----G-A-C-G---AG---AA--A--G--CC----A 3046
OLC.CI.97.97CI12 C--G--CAG-----TT-GAG---G--A-AC-------GG-G-TCT--AG---T-ATAAC--AGAA--T--TCCA-----GT-----G-G--T--A--T-ATGAG--------G---AC-T-AT-C---A-G-G-----AGA--GCAAGA---AA-T-------------A 3173
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 C-GA-TTAG-A--C--TCA--TG---A--A-AT----GG-----T--C-CGCC------T--GAG--------A--G---TT---AG-TA----A-----TGAA--------G----T------C--A--C--G--------G---GAA--TAA-T----------G--A 2570
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 C-GA-TTAG-A----ATCAG-TG---A-AAGA--C---G-----T------TC-----GT--GAA--C-----T------TT----G-CA-------C--TGAA--------G----T---------A--C--------------AGAA--TAAAT-A--T--G-----G 2588
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 C--AGTT-G-A---GAC-A--TG--CA-AC-AT-A---G-T-----AC--TTC-----CT--GAG--C------------TT----G-TA---------ATT-G--------G-----G--G--C--AA-A-GT------------GAG--CAA-T-A-----G-----A 2778
RCM.NG.x.NG411 C-GC-CATG-A-----TCAG-TG--CA-AAG---C---G-G------C---CC-----TT--GAG--T-----T--G---TT----G-CA-G-----C--TGAA--------C----TG--------A--C--------------AGAG--CAA-T-A-T---------A 2793
SAB.SN.x.SAB1 C--AG-CAG-A---CT-GT--TGG--C--C--T-A---G-CT----AGAA-CT-----GT---AA--C--T--A--G--GTT---A--G--T--A----A---C--------G------T-GT----AA-G------CA-C-G---GAG--CACC--A-------GG--A 3697
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -TGATTT-G-----GACCA-CTGG-G-CAC----C-AGG-GTTGT-AAATG-A-T----T-C-G---------TG-C---TT---------C--A--CCATAAA--------C--C---T-ATGG--AA-G--G----A-T-----AAA--CAAAT---------GG--- 2721
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 C-GACCTAG-----GAC-AGGT-G-CTTAC--T-A-A-G---T-T-AAATG-C-TA---T-CT-A--T-----AG----GTT---------C--C----AT-AA------A-G---A-GT-ATGG--AACA----A--A-T-G---AAA----A-T-----C-------A 2680
SMM.SL.92.SIVsmSL92A C-GATTTAG-A---GAT-AGGT-G--ACAC----A-A-G--TTGT-AAATGAT-T---GT-CT----C--C--AG-----TT---A-----T--G--T----AA--------A--------AT-----A-A-------AGT-G--AAAG---ACC--------------A 2682
STM.US.89.STM_37_16 C-GATCTAG-----GAC-GGGT-G-TTTAC--T---AGG---TC--AAAT-AT-TA---T--T----C--T--AG-G---TT------G--T--------T-AA--------A-----GT-ATGG--AACA--G----A-C-G--AAAA----AAT-A--TC-G-G---- 3248
SUN.GA.98.L14 -G-A-AA-A-----GA-GA--T-G-GA-AC-AT----G--G-TA--CA--GAA---AATT-AGAA--------G------T-----GG---G--A--C-ATAAG--------G--CAT-T-A--C--A--C-G----GAGA--G--AAG---AAAT-A--CCCTCT---A 3656
SYK.KE.x.KE51 C-GA-AA-G-A---G-TCA--TTG--AGT--AA-TGT-A--AG---A--AGCAGTA---T-CT-T-TT---CCAG-----TGG---G-CA--TTC--C--G-AA---T-A--G--CACG--A--C--------G----GTC----AAAGG-TCAA--A-------TTACA 3151
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM C-GAGAA-GCA---CAGGAG-T-G--C-AC-AA-AGTGAC-GCA--A--A-AAGT----T---AGGTC---A-AG-----TGG---G-CC--TA----A-G-AG---T-A-----CACT--T-----A--C--G---CAGT-G---AAA----AA--C--TA-T-T---T 3493
TAL.CM.00.266 GCT-G-A-G-A-------GG-T-G---GA--A--A---GCT-TCT-AAAC-A-GTA--GA-CCAG--C-----GGCT---T-C--AG-CA----G--CA-TAAA---C-A--G------T-GT----A-----G----A------------T-AAT-------T---CT- 3268
TAL.CM.01.8023 GCT---AA--------G-G--T-G-G-GA-----T---GCC-TC--TAAC-A-GTA--GA-CCAG-----G--GGCC---TTC---G-CA-G-----TA-TAAG---C-T--G--C--G--GT-C--A--G-------A------AAA-----A---A---------C-G 2766
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 C-GAGAAAG-A---GATGA---GG----A---G-A---A-G-T----C-ATTAA-A--CT-CGAG--G-----T--G--GGTG------AG--------ATGA---------A--CA-GT-GT-C---TC-C-C----GTC-CA-CAAA----A-A-A-----GC----A 3501
VER.DE.x.AGM3 -TGA-TACAC----GATCGGTTGG----AC-A--A---ATGA-AT-AAGTGCC------T-AGAA-----------G---GTA------A----A--T-ATGAG--------A--CA--T-GTGG--AC-C--G---CAGA--AGCAGC----AAT-AGA---C-----A 3024
VER.KE.x.9063 -TGA-TACACC---GAC-AGTT-G----AC----T---GTCA-G--AAAA-CA------T-AGAA--C-----------GGTG--A--GA-G--A----ATGAA--------A--CA--T-ATGG--AC-A------CA-C--A-TAG----AACT-AGA------G--A 3529
VER.KE.x.AGM155 -GGGTCCAA-----GATCAGCT-G--C-AACA--T--GA-TAGAT--CAAGAA------T-AGAA--------G-----GGTG--A-G---------C--TGAG--------A---A--T-ATGG---C---------AGT----AAG-----AAT-AGAGA-G-----A 3521
VER.KE.x.TYO1_patent -TGA-CACACC---GAC-A-TT-G----AC--T-A---AC-A-AT-ACAAGCC-----CT-AGAA--C-----A--G--GGTG--A--------A--T-ATGAG--------A--CA----TTGG---C-C------GA-C--AGCAGA---CAA---GAG--------T 3526
WRC.CI.97.97CI14 -C-AGACAG-A---CT--AC--GG----A--AT-A---A-G-TA-------CA---AATT-GGAG--T-----G-----G-TA---TT---------C-GTAAC--------A---AT-T-G-----A-----G---CA-A-----GAG---AA-T--------G---TA 3599
WRC.CI.98.98CI04 ---A-CCAAG----TT-GAG---G----A---T-A-------TG-------CT---AATT-GGAA--T-----A--G---TTG--ATT---G--G--C-G-AAG------------ATT--A----------G----CA-A-----GAA---AAA--A-----GG---TA 3614
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ---AGAAAG-A---TTGCA--TG--TC-----T-----G-T-T---T--A-CT---AAC--GGAG--T-----A--G--G-TA--ATT-----------GTAAA--------G---ATCT-G-----A---------GA-A-----GAG---AAAT-A------G--ATA 2528
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H1B.FR.83.HXB2 AGC......TGGACTGTCAATGACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCAAAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGA 3463
Pol _S__.__.__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__K__A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A__E
H1A1.UG.85.U455_U455A ---......--------------T--------A-----A--A---C-A--------------------TG---------------A----C-G--------T--C--G---G----------------TA--G--A-C--G--T-----------AT-----T------- 2909
H1C.ET.86.ETH2220 ---......--------------T-----A-----------A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G---G----------------CA--G--A-------T-----------AT-----T------- 2855
H1D.CD.84.84ZR085 ---......--------------T-----------------A-----A-----------C--------T-----A----------A---------------------G--------G-----------G--------------------------AT------------- 2985
H1F1.BE.93.VI850 ---......-----------------------------A--A---C-A--------------------T-------------------C------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C---G------T-----T-----A- 2800
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---......--------------T-----A-----------A---C-A--------------------T----------------C---C-----------------G--GG----------------CA--G--T----G----C---------AA-G--GT------- 2860
H1H.CF.90.056 ---......--------------T-----------------A---C-A--------------------T---AAT----------A----C----------------G--GG--------T-------CA----------G---A----G-----AT-G---T------- 2810
H1J.SE.93.SE9280_7887 GA-......--------------T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A----C---------------A---GG-T--------------CA--G-----T-G--TAG---------AT-G----------- 2777
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---......--------------T-----------------A-----A--------------A--A--T----------------AA-----G--------------G---GT---------------CA--G-----T----T-C----------T-----T-A----- 2659
H1O.BE.87.ANT70 GTG......-----A--A-----T-----A--AC--A-A--A--GC-A--------------A--C--T-A---A----G---G--AG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-----------G----TT---GTAG---G--------G---T-A-AG-- 3517
H1O.CM.91.MVP5180 GTG......-----A--A-----T-----A--A-----A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G--C--GT-AA-C------------T--T-G-----G---G----TT---GTA----G-----A------T-A-A--- 3492
H1O.CM.94.BCF06 GTG......-----A--A-----T--------A-----A--A-----A--------------A--C----A---A----G-----AAG--C-G--C--GT-AA-C------------T--T-G-----G---G----TT---GTA----G-----A------T-A-A--- 3516
H1O.CM.96.96CMA102 -CA......-----A--T-----T-----A--A---A-A--A--G--A--------------A-----T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-----------G----TT---GTA-R--R------------T-A-A--- 2953
H1O.CM.98.98CMA104 GTA......-----A--T-----T-----A--A---A-A--A--G--A--------------A-----T-A---A----G------AG----------GT-AA-------C-----GT--T-------G---G----TT---GTA----G------------T-A-A--- 2949
H1O.CM.99.99CMU4122 -TA......-----A--A-----T-----A--AC----A--A--G--A--------------A--C--T-----A----G------AG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-G------A--G----TT---GTA-------------G---T-A-AG-- 2948
H1O.CM.x.pCMO2_3 GTA......-----A--A-----T-----A--AC----A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------C-----GT--T--------A--G----TT---GTAG------------G-----A-A--- 3515
H1O.FR.92.VAU GTG......-----A--A-----T-----A--A--G--A--A---C-A--------C--------C--T-AT--A----G-----AAG----G-----GT-AA----------T--GT--T-G--------GG-----T---GCA----G-----A------T-A-A--- 3029
H1O.SN.99.99SE_MP1299 GAA......-----A--A-----------A--AC----A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG-G--G-----GT-AA-------CG----GT--T-G------A--G----TT---GTA-----------------T-A-AG-- 3516
H1O.US.99.99USTWLA GTG......-----A--A-----T--------A-----A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G-----ARG----G------T-AA-C------------T--T-G---------G----TT---GTC----G-----A------T-A-A--- 2946
H1O.US.x.I_2478B GTG......-----A--A-----T-----A--AC--A-A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------C-----GT--T----------------TT---GTA----G------T-G---T-A-AG-- 3519
H1N.CM.02.DJO0131 GTA......--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T---A----------AT-----T-A----- 2969
H1N.CM.95.YBF30 GTA......--------------T--------A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-G-----AA--GC-C------T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T--------------AT-------A----- 3057
H1N.CM.97.YBF106 GTA......--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T------T-AA-C-----------G--TT-G---------G-CA-TT-T---C----------AT-------A----- 3055
H1P.CM.06.U14788 --T......-----A--A--------T------C----A--A--G--A--------T-----A-----T-----A----GG----AAG-G-----Y-----AA----------T--RT-CT-----------G-TG-YT-T--TAG---------AT-------A-AG-- 2934
H1P.FR.06.RBF168 GCT......-----A--A--------C------C----A--A-----A--------------------T-----A--A-GG----AAG-------C-----AA----------T---T-CT-----------G-TG-T--T--WAG---------AT-------A-AG-- 2924
CPZ.CD.06.BF1167 -CA......-----A--T-----T--T-----A--------T-----A--------------A-----T--------C-G-AC---AG--C-C--C---T-AA----G---GT-----G---------T---G---AGT-G--T-C---------AT-----T-A-AG-- 3565
CPZ.CD.90.ANT GAT......-----A--T--------C-----AC----A--A-----A-----------------C--------A--C---ACT-A---G--G----G----A-C------GT---GAGT--------TAG-G---A-A-G--TAGG--------AT-----T-A-A--- 2902
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -C-......--------------T--C--A---C-G--A--A-----A--------------A--A--T--------A-------AA--GC----C--G---A-A-A----G-A-----TT----T------G-GG-CA-G---C-G--------AA-G---T---A--- 3049
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -CA......--------------T-----AC-------A--A-----A--C-----T--C-----C-------------------AA---C-T--C---T-AA--------G-A-----T------------G-CA----T---AG---------AT----GT-A--T-- 3035
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---......-----------------------A-----A--A--G--A--------------A--A--T-----A-----G----AA-----G-----G--TA----------A-----TT-------G---G-TR-C--C---C-G--------AT----GT-A----- 3029
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 GTG......--------T-----T--T-----------A--C-----A--------------A--A--T-----A------A-T-A---GC-T------T-AA----G---G-G--G-GT--G---------G--G-T--C--CCC------T--A-------------- 3005
CPZ.CM.98.CAM3 -C-......--------------T--T-----AC-------A---C-A--------------A--A--T-----A--A-------AA--G-----C--G--GA-A-A---G--A-----T--------CA--G-GA-CA-G---C-G--------AA-G---T-A-A--- 2874
CPZ.CM.98.CAM5 -T-......--------------T--T-----A-----A--A-----A--------------A-----TT-------A-------AA--G-----C------A-A-A---G--A-----CT-G--T------G--G-CA-G---C-G--------AA-G---T-A-A--- 3165
CPZ.GA.88.GAB1 GTA......--------------T-----A--AC-GA-A--A--G--A--------------------T-----A--A---A---A------------G--GA-A--------A--GAA---G-----T---G-T--T--C---CC---------AT-----T-A----- 3524
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -AT......--------A--------T-----AC-G--A--T-----A-----------------C--T-----A-----GA---AA-----G------T-AA-C------G-T--G--TT--------A--G-CGAGA-G--TAG---------AT----GT-A-A--- 2856
CPZ.TZ.00.TAN1 CAG......-----A--G---C-T--C--------G--A--C---C-T--------C-----A-----T-AT--A--A---ACT-AAG--C----C---T-GA--------GTA----G-T----T--GCC-G--GA-A-G--CAGG--------AT-G--GT-A-A--- 3107
CPZ.TZ.01.TAN2 CAG......-----A--G---C----Y-----A--------C--G--A--------C-----A-----T-AT--M------ACT-AAG--C-G--C--G--AA-Y------GTAR-G-G-T-G--T--CCC-G--GA---G--CAG---------AT----G--A-A--- 3112
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 CAG......-----A--G---C----C--A---C-G--A--C--G--A--------------A--C--TG----A--A--GAC--AAG-------C---T-AA-A------GTA----G------T--CCCTG-GGA-------AG---------AT----GT-A-A--- 3104
CPZ.TZ.09.UG38 CAG......-----A--A---C-T--T-----A-----A--T-----A--------T-----A-----------A--A---ACT-A-G--C-G--C--G---A--------GTA----GG--G--T--CCC-G---AGA-G--TAGG--------A------T-A-A--- 3081
CPZ.US.85.US_Marilyn -TT......-----A--------T--T-----A-----A------C----C--------------A--T-----A--A---A---A---G-----C---T-AA-A-A----G-T-----T-----T-----TG--AATT-T---C-T--G-----AA-G--GT-A-A--- 3523
MAC.US.x.239 -C-......-----A--G-----T--------------A--AGT---A---------GC---A-----T-----T--A---ACC-AA--TC-C----GGT-AA---------AA-TGA-T--------G-A-G-T-AGTGG--T--GATG-----AGC----TAT-AG-- 3765
Pol _E__.__.__T__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__V__L__N__W__A__A__Q__I__Y__P__G__I__K__T__K__H__L__C__R__L__I__R__G__K__M__T__L__T__E__E__V__Q__W__T__E__M__A__E__A__E__Y__E
H2A.DE.x.BEN -TA......-----A-----------C--A---C-------AGTC--A--------GGCA--A--C--TT----A--A---ACC-AA--C-------G---AA---------AA-TGA----C-------A-G-G-AGTGG------CT------AGC---G--A-A--- 3848
H2A.PT.x.ALI GTA......-----A-----------C--A--ACAT-----TGTCC-A---------GCA--A--C--------A--A--GACC-AA--C-------G---AA---------AA-TGA----C-------G-G-G-AGTGG------CT------AGC------A-AG-- 3841
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST GTA......-----A-----------C--A--AC-G-----TGTCC-A---------GCA--A--C-----------A--GACC--AA-C-------GGT-AA-C-------AA-TGA----C-------AGG---AGTGG------TT------AGCG-----A-A--- 3293
H2B.CI.x.EHO GTT......-----A--A--------T--------------AGT---A---------GC---AC---T---G--------GACC-----TA----------AA-A--G----AG-TGA-C----------AGG---A-TGG--T---TTG------GC----T-CCAG-- 3819
H2B.GH.86.D205_ALT GTT......-----A--G----CA--T--A--AC-G--A--AGT---A--C------GC---AC-C-TT--T--A-----GAC------CA----C-----AA----G----AG-TGA-C----------A-G---AGTGG------CT------AGC---G--ACAG-- 3821
H2G.CI.92.Abt96 -CT......-----A--A-----T--T--A--AC----A---GT-C----Y------GC----C-A--T-----A--C---AC--AAA-CC-G--Y---T-AA-------T-AR-TGA-CT-G--G----A-G---AGTGG------TTG-----AGC----T--CA--- 3175
H2U.FR.96.12034 GTT......-----A--A--------T-----------A--AGT-C-A---------GCA--AG----T-----A--A--GAC--AA--TC-T------T-AA---AG--G-AA-TGA----C-------AGG---AGTGG------ATG-----AGC----T-T----- 3330
COL.CM.x.CGU1 -AG......-----A--A-----T-----A--A--G--A--AGCC--A------TT---C--AT-A--------A--C-GGAC--A-G-GA--A-----TG-AC--A---T-AG--GCATT-GTTG--G-A-G-G-AG--T-GT-C---------AGAG--G--ACA--- 3235
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GAA......--------T---A-A--------AC----A--A-TC--------------C--A--A--TT-------A---AC--AA--CC-G--C--GAGTA-------GGTTCC--GGT-------CCCTG--AAGT----------G---C--GCC--G----A--- 3453
DEB.CM.99.CM40 GAA......-----A--GC--A-A--T-----------A--AC-G--A-----------C--A-----TT-------A---AC--AA--C-------GGGCAA-C-----GGT-CCG-G-T-------CCCGG-TA-C--CT-T--------TC-AGC------TAG--- 3272
DEB.CM.99.CM5 GAG......-----A---C-CA-A--C-----AC-G--A--AC-G--A-----------------A---T----A--A--GACC-AA--C--G--C--GGCAA-C-----GGTTCC--GG--------TAA-G--AGC--TT----G------C-AGC-------AGG-- 3266
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 GATGGGCAG-----G--G----CA--T------C----A--AGT-------------------T-G---T----A--A--GAC--AAG----------GAG-A--------GTA----ACT--GG----ACC--TT----C--G--G-G-------GC---G--TAA--- 3356
DRL.x.x.FAO -TT......--------T-----T--T-----A-----A--AGTGC-T--------T-----A-----TT-C--A------AC--A-G-GC-C------T-AA----G---G-----C-C---GAT----A-G--GA-TGG--TAGG--------A------TAT-A--- 3030
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --T......-----A--------T--C-----A--G--A--C-----A--------T-----A--A--T-----A--A-G-----AAG--C-C--C---T-AA-C--G--T--T---T----T---------G-GA-C--T-GTA----------A------T-A-A--- 2919
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --T......-----A--------T--C-----AC-G--A--------A--------C-----A--A--T-----A--A-G-----AAG--C-C--C---T-AA----G--T--T---T----T---------G-GA-C--T-GTA----G-----AT-------A-A--- 2999
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 G-A...GAA-----A--A--CA-A---------G----A--AGTTC-A--------------A-----T-----A------ACC-AA--TACC---GCCA-GT-G-----G-AA--GAAC--CCT-----A----GT-TGG--------G------GC----TATAAGA- 3639
GSN.CM.99.CN166 -C-......-----A--G--------C-----A--G--A--------A-------T-TCA--A--AC----T--T--A-GGAC--AA--G--G--C---TGTA----G---G-T----GG--------CCAGG--GAG--C--T--G--G---C--A-----T-A----- 3191
GSN.CM.99.CN71 -T-......-----A--A--------C--A--A--G--A-----GC-C-------T-TCG--A--AC-T--T--C--A-GGAC--AA--G-----C-G-TGTA--------G------GG---------CAGG-GGAG--C--T--G------C-AA----GT-A----- 3173
LST.CD.88.SIVlhoest447 CTTCAGAAGACA--A--T--CA-----------C----A--AGTC------------GCA--AC----TGAG--A----G-ACT-AAG--C-T------T-AA----G---GTA-----T---GAT-----TG--A-CTGG-----T-C----TTAGA----TAT-A-C- 2737
LST.CD.88.SIVlhoest485 CTTCAGAAGACA--A--A--CA-----------C----A--AGTC------------GCA--AC----TGAG--A----G-ACT-AAG--C-T------T-AA----G--GGTA-----T---GA------TG--A-CTGG-----T-C----TTAGA----TAT-A-C- 2737
LST.CD.88.SIVlhoest524 -CAAGGAAAACT--A--A-----A--T-----AC-G--A--AGTT--A---------GCA--AC-G--TGAT--A--C-G-AC--AAG-GC-C-----GT-GA--------GTA--GC-CT-GGA-C--C--G-GA-TTGG-----G------CTAGA----TAT-AGAC 2734
LST.KE.x.lho7 CTAACAAAAACT--A--A---C-A--------AC-G-----AGT-C-T---------GC---AT-G--TGAT--T----GGAC--AAG--C-C--C---T-AA-A--G---GTA---C-CT-GGA----A-C---AACTGG-----G-----CTT-GA----TAT-GGC- 3821
MND-1.GA.x.MNDGB1 GAACAG...CCA--A--A-----A--------A--G--A--T-----A--------TGCA---T-A--T--T-----C---AC--AA---C-G--C--G--AA-A------GGACT-AACA-------GAA-G-CA--A-G------------AGA--G---TAT-A-C- 3153
MND-2.CM.98.CM16 GAA......-----A--A--------C--A-----G--A------C-T--------------------TT-C--A------AC--AAG-GC-C----G---AA-------GG-A---C-C---GAT---AA-G--GA-TGG--TAG---------AT-----TAT-A--- 3464
MND-2.GA.x.M14 -CA......-----A--A-----T--T-----AC-G--A--A---C-C--------------A--C--TT-C--A------AC--AAG-GC-C--C---T-GA-C-----GG-A---C-T---GAT------G--GA-TGG--TAGG--------AT-----TAT-A--- 3391
MND-2.x.x.5440 ---......-----A--A-----T--T-----A-----A------C-T-----------C--A--C--TT-C--A------AC--AAG-GC-C------T-GA-A--G--GG-A-G-C-C---GATA--A--G-GGA-TGG--TAG---------A------TAT-A--- 3024
MNE.US.x.MNE027 -C-......-----A--G-----T--------------A--AGT---A---------GC---A-----T-----T--A---ACC-AA--TC-C----GGT-AA---------AA-TGA-T--------G-A-G-T-AGTGG--T--GATG------GC----TAT-AG-- 3233
MON.CM.99.L1_99CML1 CAA......--------------G--C--A-----GA-A--A--GC-T---------GCA--A--C--TT----A--A---ACC-AAA-CC-G--C---AGTA-C-----GG-ACGGAGC--G-----TAC-G-GGTC--CT----TTT---TC-AGCT--G--A--G-- 3169
MON.NG.x.NG1 CAG......-----A-------GG--C--A--A-----A--------A--C------GCG-----C--------A--C--GAC--A---TC----C-R-TGTA-CC-R--GRTA-----C-----G--CA--G-GGAG---T----CTT---CC-AGC----T-A----- 1762
MUS-1.CM.01.CM1239 -A-......-----A--A-----T-----------G--A--C---------------GCG--AGCC--------AG-----ACC-AA--GC----C---TGTA-A--G---GTT---T-C--G-------A-G-T-A---------G-----TC-AT-----T------- 3143
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 GTT......-----A--T-----TG-G--A---C-G--A--------A---------GCA--AGCA--------T--C--GAC--A---------C---TG-A-C--G---GTA---T-T--G--T----AGG-C-AGT-G-----G------C--GC----T------- 3153
MUS-2.CM.01.CM1246 -C-......-----A--G-----A--T------C-G--A-----G--A--C------GCC--AG-C--TT-------C---ACT-AA--T-----C-G-TGTA-C--G----TA--G-GG--------GC--G-GGAG--C-GT--GC----CC-AT-------A----- 3251
MUS-2.CM.01.CM2500 -C-......-----A--A-----G--T-----AC----A--A---------------GCA-----A---T----A--C--GACC-AA--TC-G--C---TGTA-C------GTA-----C--T------AC-G--GA---T--C--GC-G--TC--T----GT------- 3210
OLC.CI.97.97CI12 GAA......-----A--------T--------A-----A---C----A--------TTCA--A--C--TT----A--A---ACG-AAGCT-----------GA---AG---C-T----GGT-GCT---TAA-G-GGAGTGG--------G---A--GA----T-A-A--- 3337
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GAA......-----A--G-----------------G--A--C--------C--------------C--TG----A--C---ACT-AAG----G--C---T-AA---------TA---AG-T--GAT--TAAGG--GA-T-T---A----------AT----GTAT-A--- 2734
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 GAA......-----A--A-----T--T-----A--------A-----A--C-----C-----A--C--TA----A--A--GAC--AAG-----------T-AA--------GTA---AGG---GAT---AAGG--GA-T-C--CAG---------A------TAT-AG-- 2752
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GAA......-----A--T--C--T--T-----A-----A--A--G--A--C-----------A------AGT---C-A-GGACT-A-G----G--C--GT-GA-A--G---G-A------T--GAT---AA-G--GA-A-G---A----------AA-----TAT-A--- 2942
RCM.NG.x.NG411 GAA......-----A--A-----T--------A--G--A--------A-----------------A--TT----A--A--GAC--A-G-G-----C-----AA-A--G---GTT--G---T-GGAT--CAAGG--GA-T-T---AG---------AT-----TAT-A--- 2957
SAB.SN.x.SAB1 GAA......-----A--G-----T--T--A--A-----A--A--G--A--------------A------A-------A--GACT-AA--T--G----G---AA--------G-T-G-C-TT-G-----GA--G-C-A-TGG--------G-----A------T-A-A--- 3861
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --A......-----A--A--------T--A--A---------GTC--A--C----T-GCA---T-A--T--T--A--A--GAC--A---T-----C--G--GA-C-A---G-AA-TGA----C-----G-A-G-G-AGTGG------TTG-----AGC----T------- 2885
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --A......-----A--A--------T--A--A--G--A--AGT---A---------GCA-G------T-----A--A---ACC-A---TC-T--C---T-AA-------G-AA--GA-TT-------G-AGG-C-A-TGG--T--GATG-----AGC----TAT-A--- 2844
SMM.SL.92.SIVsmSL92A GT-......-----A--A-----T--T------C----A--AGTT------------GCA--A-----T-----A--A--GAC--A---TC-G------T-AA-A-------AAGTGA------------AGG---A-TGG-----GTT-------GC---GT-A----- 2846
STM.US.89.STM_37_16 GTT......-----A--G-----T--C--A--AC-G--A---GTC--A--C------GCA--A-----T-----A------ACT-AA--TC-G--C---T-AA-C-----T-AG-TG-----G--T--G-AGG---AGTGG------ATG------GC----TAT----- 3412
SUN.GA.98.L14 GAAGAG...CCA--A--G--------------AA-T--A--AGTTA-C--------TTCA--AT-A--TGA----C-C-G-AC--AAG-------------AA-------G-AT---C--T--G----GAA-G--AAGA-G-----------TAG-GA----TACCAGAG 3823
SYK.KE.x.KE51 GAATCA...CCA--A--T-----GT-------AA--A-A--AGTCC-A--------------A--A--T--T--T--C---TGT-AAGC---GA----GTG-A-A-----GG-A--------T--C--CA-TG--GA---G--------G-----AGC----A----T-- 3318
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GA-GAA...ATC--A--G---C-GT-------A--GA-A--AGT-C-T-----------C--------TT----A-----GAC--AAG-GC-C-----GTGTA-C--------T---CA-T-----------C-CA----T-------C---T---GC----T-A-A--- 3660
TAL.CM.00.266 -CA......-----A--------GT-----------A-A--A---C-T---------T-C--A--A--TT-T--T------AC--A-GCCC-C--C-GGTA---C--G---GTA----G---TCT-----A-G---AGT--T----G---------GC----T-A----- 3432
TAL.CM.01.8023 -CA......-----A--A-----TT--------C-G--A--A---C-A--------------A--A--TT-------C---AC--AAGCCC----C---TG------G--TGTA----GCT-GTT-----AGG-TA--T-G--------------AGC----T------- 2930
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 CA-......-----A--G-----T--T--A--A-----A--AGTG--A--------T-----AT-A--T-----A-----GAC--AAGCCC----C---T-A--AC-----G-TC---ATT------CT---G-G-A-TGG--G--GC-G------G----GT-CAG-C- 3665
VER.DE.x.AGM3 GAA......--------A-----T-----A-GAC-----------C-A---------GCA---C----------AC-C-G-ACT-AAA-C--G------T-AA-C-------AA--GAACT--CT----AC-G--A-CTGG-----G--------AGC----TAT----- 3188
VER.KE.x.9063 CAA......--------T-----T--C--A--AC----A-----------C------GC----C-------C---T-A-G-AC--AA--GA----C-GGT-AA-C--G----AG---AAT---TT---G-A-G-G-A-TGG--T-----G--G--AGC---GTAT----- 3693
VER.KE.x.AGM155 CAA......-----A--G-----TC-T-----A--G--A--------A---------GCA--AT-A--T-----AT-G-G-AC--AAA-TA-C-----G--A----------AG---AATT--TT---C--GG--GA-TGG--CCC---G-----AGC---GTAC-A--- 3685
VER.KE.x.TYO1_patent GAA......-----------------C-----------T------C-A---------GCA--AT-G--T-----TC---GGACC-A-A-TA----C--GT-AA---------AG---AAT--GTT---GC--G-GA-TTGG---CCT--G-----AGCT---TAT----- 3690
WRC.CI.97.97CI14 -AG.........--A--A-----TG-------A--G--A--A-----A--C-----TGC----C-A--TGA---A--AC-GAC--AA--------C-G-T-GA-------G-AT---C--T-G-------A-G--GA-TGG-----------TTTAGA---GT-A-A-AT 3760
WRC.CI.98.98CI04 --A.........--A--A-----TG----A--A--G-----A---------------GCA--------TGAG--A---C--AC---A--------C---T-AA---------A----C-C--C-------A-G--A--TGG-----G------TTAGA---GT-A-A-AT 3775
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --G.........--A--A-----TG-------AC-GA-A--A-----A---------GCA--A--A--TGAG--T--A---AC--AAG----G------T-AA----G----AT---C-T-------C--A-G--GA-TGG--CATG--------AGC------A-A-AT 2689
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H1B.FR.83.HXB2 AAACAGAGAGATTCTAAAAGAACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAGAGCCA...TTTAAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCC 3630
Pol __N__R__E__I__L__K__E__P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q__E__P__.__F__K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__
H1A1.UG.85.U455_U455A G-----G--------------C--T--G--------A---------------------C--G----------------A--A-------A-------------------------------...----------------------------------AA---TC---T- 3076
H1C.ET.86.ETH2220 G-----G--A--------G-----------------A-T---------------------------T-----------A------A-T-A-----------T----T----C-----A---...--C-----------------G--G-T-----A--GAG--AC----- 3022
H1D.CD.84.84ZR085 ------G-----------G------A-G------------------------------------------T-------A--A--------T--------------------------A---...-----------------------G---------------------- 3152
H1F1.BE.93.VI850 ---T--G----------G---------------G--A-----------------------------------------A--A--AG-C--G-----------------------GA-C---...-----------A-----------G-------A-G-----TCG---- 2967
H1G.SE.93.SE6165_G6165 G-----G--A-------G------T-----------C--------------------A------------G----A--A--A----T--A-------------------------------...-AC--------------------G-------A--G-G--TC----- 3027
H1H.CF.90.056 ------G--------G-G-------A----------A--------T----------------------------G------A--------------------------------G------...--------------G----------------A------AAC----- 2977
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----A---------------------------G--A---------T--G-------A------------G-G-----A--A----TG-A------------------------G------...--------C-----------G----------A--G----A------ 2944
H1K.CM.96.96CM_MP535 G--------------------G-----G-----G--A-----------------------------------------A--A---A-T-A------------------A------------...CA------------------G--G--------------ATC----- 2826
H1O.BE.87.ANT70 ---------A-GGT-----C-------G-----G--A--C---C-A--TGAT--G--TC--TGG-TTA-T--T--------A--AGGG-AG--------T--C--G--A-----G--AGA-...CA---G--C--C--------G------A-T--GCAA-A--CCT--- 3684
H1O.CM.91.MVP5180 ---------A-AG--------G--------------A-----CC-G--TGAC--------GTGG-TTAGT--T--------T--AG----G--------T--C--GG-A-----G--TGA-...CA---G--C--T-----------------T--GCAA-A--CCT--- 3659
H1O.CM.94.BCF06 G--------A-GG--------G--------------A--C--CC-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T--------T--A-----G--------T--C--GG-A-----G--TGA-...CA---G--C--T-----------------T--GCAA-AA-CCT--- 3683
H1O.CM.96.96CMA102 ------G--A-AG--------------G-----G--A--C---C-A---GAC---------TGG-TTAGT--T--------A--AG----G--------T-----G--A-----G--TGA-...CA---G--C--C--------G-----CA-T--GCAA-A--CAT--- 3120
H1O.CM.98.98CMA104 ------G--A-GG--------------G-----G--A--C---C-A---GAT--------GTGG-TTAGTR-T--------A--AG----G--G-----T--C--G--A-----G--TGA-...CA---G--C--C--------G-----CA-T--GCA--AA-CAT--- 3116
H1O.CM.99.99CMU4122 G--------A-GG--------------------T--A------C-G--TGAC---------TGG-TTA-T--T--A-----A--AG----G--------T-----GG-A-----G---GA-...CA------C--C---------------A-T--GCAA----CCT--- 3115
H1O.CM.x.pCMO2_3 G--------A-AG-----G--G-----G-----T-CA--C---C-G--TGAC-----T---TGG-TTA-T--T--------A--AG----G--------T-----G--A-----G--TGA-...CA------C--C---------------A-T--GCAA-A--CCT--- 3682
H1O.FR.92.VAU G-----G--A-AG--G-----G-----------G--A--C---C-A--TGAT---------TGG-TTA-C--T--A-----A--AG-G--A--------T--C--G--A-----G--TGA-...CA---G--C--C--------G--------T--GCAA-AA-CCT--- 3196
H1O.SN.99.99SE_MP1299 G--T-----A-AGT-------------G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T-----------ATGG--A--------T-----G--A-----G--TGA-...CA---G--C--C--------G------A-T---CAA-A--CCT-T- 3683
H1O.US.99.99USTWLA ------G--A-GA--------G-----------T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-C--W--------A--AG----G------T-T--C--GG-A--C--G--TGA-...CA---G-----C---------------A-T---CA--A--CCT--- 3113
H1O.US.x.I_2478B -----------AG--------------G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T--------A--AG----G--------T--C-----A-----G--TGA-...CA---G-----C--------G--------T--GCAA--A-CCT--- 3686
H1N.CM.02.DJO0131 ------G-----AT---G------CC----------C--C---------GG------AC-------------T--A--A--A--A----AT--G-----------G--------G------...-A-------T-A-------------------A--G---ATC----- 3136
H1N.CM.95.YBF30 ------G-----AT----------CC-G--------C------------GG------A---G----------T--A-----A--A-----T--G-----------G--------G---TT-...CA-------T-A-----------G-------A------ATC----- 3224
H1N.CM.97.YBF106 ------G-----AT----------CC----------C------------GG------A--------------T--A--A--A--A-----T--G-----------G--------G------...-A-------T-A-----------G-------A--Y---ATC---T- 3222
H1P.CM.06.U14788 ---T-A---A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A------GCG--A--------T-----GG-A-TC--G--AGA-...CA------CT----------G--------C--GCAA-A--C-A--- 3101
H1P.FR.06.RBF168 ---T-A---A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A-----AG-G--A--------T-----G--A--C--G--AGA-...CA------CT----------R--------C--RCAA-A--CCA-T- 3091
CPZ.CD.06.BF1167 ---T-A-C-A---T--------A-------G--GACC--C---------AAGG--CCTC-T-AG----CTG----------A--AA----A--------T------G-C-----GA-AGA-...AA-C---TAT-A----------------------ACCAT---A-T- 3732
CPZ.CD.90.ANT ---T-A-C-A------C-GC-GAA-A--G-G---TAC--C---C-G--TGGTCT-CCAC---A----ACC--------A--A---TC---A--------C--------A------A-TGA-...GGA---CTGT-A---G-------------T--GCCT-CA--AA-T- 3069
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---T-----A---T-------C-----G-----------C---------GAG--G--G------------G----A--A-----AA-CA-T--G-----T----------T---G--A-AG...CA---G--CT----------G--G-----T--GCAA--ATCA--A- 3216
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 G--T--G-----AT----------T--------G-CC------A-----GAC-----A-----------G--C-----------A-----T--------------G-----------CTT-...CA-------T-A--G----------------A-------TC-A-T- 3202
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ------G-----AT---G---C--T--------G-CC--C--------C--------A--G-----------------A--A--T--------------T-----G--------G--A-AG...CA-----------------------------A------A-C----- 3196
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---TCA------A----------------------CC--C--------TGA---G--A-----------------------A--A--G--T--G--------------A-T---G------...CA------C--A--G-------------GC-A-CAA--A-C---A- 3172
CPZ.CM.98.CAM3 G-----R------T---RG--T-----G-----G-----C---------GA---G--A------------N-------A-----AA-TA-T--G-----T----------TC--G--A-AG...CA---G--C--A--------C--------T--GCAA--ATCA--A- 3041
CPZ.CM.98.CAM5 ---T-----A---T----G--T--T--G--------T--C-----T---GA---G--G-----------GG----A--A-----AA-TA-T--G-----T--C--G----TC--G--A-AG...CA---G--CT-A--------G--------T--GCA---ATCA--A- 3332
CPZ.GA.88.GAB1 ---T--G-----AG---GCAC------------G--A--C-----T---GAC-----GC-T-----------------A-----CA-CT----G-----T-----G--A-T---G--A---...CA---G---T----G-----G--------C---CAA---TCA--A- 3691
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---T--G--A---T-------------G-----CACC--C---------GA------AC-----------G-T--A------AATA-T--G--------T-----G----T---G--AA--...GGA-GG-----A-----------------C---CAA--A-CA--T- 3023
CPZ.TZ.00.TAN1 ---T-AGC--------------AAG--T--A----CA--C-----T--TAA-TT-CCTC-GCA-----C---------------------A--G-----------G--A-----G--AGA-...GGG------T-A-------------------A-TCACCA---A--- 3274
CPZ.TZ.01.TAN2 G--T-A-C-A-----------GAAT--G--A----CA--C-----T--TAAGTT-CCTC-GCAG----C-G-------------A--G--A-----------C-----A--------AGA-...GGA--G---T-A--------C----------A-T-ACCA---A--- 3279
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---T-A---A------------AAG--G--G--T-CA--C--------TAA-CT-CCA---CA-----C-G----A--A-----A--G--T-----------------A-----G--AGA-...GGA------T-A--------C--G-------A-TCTCCA--CA--- 3271
CPZ.TZ.09.UG38 -----A---A------------AAG-----A--G-CT--------T--TAAGCT-CC-C-GCAG----C-G-T--A--------------A-----------C--G--------G--AGA-...GGA-----C----------------------A-TCAGCA--CA-T- 3248
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------A--------G--------------G--C------------GA------A---G--------G----A--A--A--AAGGA-T--G--------C-------T------A-GG...CA---G-----A--G--------------C---CAA--ATCA--A- 3690
MAC.US.x.239 ---T-A-ATA-----C-GTC-GGA-CA-G-A---TGT-----CC-AGA-GGC--GCCA---GA---CACGG--ATA---AGTCA-G-CAAT--G---T-T---A-----C-C-----AGAC......----TA------GT--------T-----AG--A-A-AA-A-A- 3929
Pol __E__N__K__I__I__L__S__Q__E__Q__E__G__C__Y__Y__Q__E__G__K__P__L__E__A__T__V__I__K__S__Q__D__N__Q__W__S__Y__K__I__H__Q__E__.__.__D__K__I__L__K__V__G__K__F__A__K__I__K__N__
H2A.DE.x.BEN -----A-ATT--CT-G-GCC-GGA-CA-G-A---TAT-----CC-AGA-GA------A---GAG---AC---C--A--AAGCCAAGG-CAT-----------CA----AC-C--G--AGAG......----TC--A---GT------G-------AG--A-AAAA-A--- 4012
H2A.PT.x.ALI G------ATT--CT---GTC-GGA-CA-G-G--GCAC-----CC-AGA-GA---G--G---GA----AC-G-C--A--AG-TCAAG-CAAT------------A----AC-C--G-GAGA-......----T---A---GTG-A---G-------A-----AAAA-A--- 4005
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -----A-ATC--CT---GCC-GGA-CA-G-A---TGC-----CC-AGAGGA---G--GC--GA----AC-G-C--A--AG-TCAAG-CAAT--G---------A-G--AC-C--G-GAGG-......----T---A---GT--------------AGG-A-AAAA-A--- 3457
H2B.CI.x.EHO -----A-ATC--C---G--C--GAGCAGG-A---TCC-----CA-AGA-GGGGT-CCT---GA----AC-G-G-----AA-TCTAGC-AAT--G--------CA-G---C----G-GAGAT......----TC--A---GT--------------AGG-T-AAAACA-T- 3983
H2B.GH.86.D205_ALT G--T-A-ATC--CT--G--C-GGA-CA-G-A---TCC--C--CA-GGA-AGGGT-CCGC--GA----AC-G-------AA-CCTAGC-AAT--G--------CA-----C----G-GAAAT......---GTC--A---GT--------------AGG-T-AAAACA-G- 3985
H2G.CI.92.Abt96 -----AGATT--C---R--C-GGARCAGG-A--C-CC-----CA-AGA-GR-G-GCCT--RGA---CACTG-------AA-TTTAG-CAAT--G--------CA--G--C------GAAAC......-G--TC--A---GT---T----------AG--A-AAAA-A--- 3339
H2U.FR.96.12034 G--T-AGATT---T-G-GTC-GGA-CA-G-G--G-CT-----CAGGGA-GA-G--A-TC--GA----AC-G-G-TT--AA-TCAAG-TAAT--------C--CA-G--CC----G-GTGAC......-GG-CAT-A---GT--------T---C-AGG-A-A-AA-A-T- 3494
COL.CM.x.CGU1 T----A-C----AA-C------GA---T--G--------C---ATA---CATG-G---A-TTGG-T---C--TTTC-G-TTA---A----A------GGC---GC-G-C-GC---A-A-AT......GG--CG--A-G--G-------C--AAC-C-GGC-AAAA-CAG- 3399
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -GC----C----CT---------A---GTCA--GACC-----CA-AGA-CAGG-G---C-C--------C--TACT----TTTCAG----G------GG---CACC---AGA--GTCAAAG......GG--TC-----------C----------AGGCA-AA--G--A- 3617
DEB.CM.99.CM40 G----AG--A--C--G--GC--GA---GTCA-----T--C---A-AGAGCAGG--CCA------------T--TCC--ATTA---A----A------GG----GTG--CAGA---CCTAAG......GG--TAT-A--G----------TCT-T---GAT-AA--A--T- 3436
DEB.CM.99.CM5 G--T-A---A-C--CC---C-GGA---CTCA--G--A--C--CA-AGA-GATG-GCC-C-----T----G--TTCC--AATA--AAG---A--G---GG----GT----AGA---ACAAAG......GG-TTG--A--------G----TCT---AGGAC-A---AA-T- 3430
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -GCACA---A--AT--------AGTA-TTCA---AGT------AGG---GAG---CCT--G--------G--CTCT--ATTA--AG--AAT--G---GG----AC---CA-A--G--AAA-......C-TCTA--C--------C-----CCAT-AGGAC-AA--AAG-- 3520
DRL.x.x.FAO ---T-A-CTA--AA-------G-A-A-G-----G--A------C-G---GA----CC-C---A---CA-G-----A--A-T---TA-T--A------T-------G--AG-A-----TGAT...AAC--GCCA--A-----------------T-AGG-A-A-AA-AGT- 3197
GOR.CM.04.SIVgorCP684con G-----G--A--CT----------------------------CC-G--TGA---G--A-------TGA-TG-G--A--A--A-AAG----G--G-----T-----G--C-TC--G--TGA-...CAC--G--CT-A--G--------------T--GCAA----CCA-T- 3086
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con G-----G--A--AT----------C--G--------------CC-G--TGA---G--A-------TGA-TG-G--A--A--A--AG----A--G-----T-----G--C-TC--G--TGA-...-AC--G--CT-A--G--------G-----T--GCAA-A--CCA-T- 3166
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 C--TCA--G---AG-GC-G---A--CA-G-A---ACA--C--------TCTC-----A---------AC-G-T--A-----A--AG----G-----------C---T-CACC-----AGGG......GC-GTAT-A--GGTG----G------C-AGCAA--A-AAA-T- 3803
GSN.CM.99.CN166 ---T--G-----CT-----C--T-TTC-G-G--T-GC---------G--GA---GCCGC-CG-G-TG-----TACCTCC-TA--AG--CAG------GGG--CATGT-CAGC-----AGGC......--G-TGT-A---T---CC----TC----AG-CC--AAA---A- 3355
GSN.CM.99.CN71 -------------------C--T-CTC-G-G--CAGC--C--C---G--GA---GCCAC-TG-G-T------TACCTCC-TA--AG--CAG------GG---CATGT-CAG---G--CAGC......--G-TG--A-G-T----C----T-----A--CC--AAC---A- 3337
LST.CD.88.SIVlhoest447 ----CA-C----A---------AA-C-G--G----CT--------T--TA-T-----A--GG---T-AG-G-----C--AGTAA-A-G--AATTATT--C-TC--GTGGAGA----GAAAT......TCT-T-----G-G------GG---CA----CAA-AATCA--T- 2901
LST.CD.88.SIVlhoest485 ----CA-C----A---------AA-C-G--G----CT-----------TA-T-----A--GG---T-AG-G-----C--A-TAAAA-G--GGTCATT--C-TC--GTGGAGG----GAAAT......TCT-T-----G-G------GG---CA---GCAA-AA-CA--T- 2901
LST.CD.88.SIVlhoest524 C--T-AGACA------------AA------G--G-CT--C-----T---AGT-----AC-TG---T-AGGG----AC--A-CAA-A----GGTTATA--T-TC---TGGAGG----GAAAT......GCC-T---A-G-G------G----CA----CAA-A-A----T- 2898
LST.KE.x.lho7 G----A----G-A--T------AAGA-G--G----CC------------GA---G--AC-T--T-TCAGGG-----C-AA-CAAAA-G--GAT-ATT--T-TC--GTGGAGA----GAAAT......--C-TCT-A-G-G-T--G-GG---CA----CA--A--CA--A- 3985
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---T-A------CT-GGCT---GA-CA-G-A--GTCT--------T--TAAT--G--A---TAT-T-AG-T-T-----AACAACAGG---AG-TATAT---T----TGGA-G----GAAAT......--GGT-T-A-G-G----G-------GG-A-CA--AAACA--A- 3317
MND-2.CM.98.CM16 -----A-CTC--AG-GC-G--GGA---G--------A--C---C-A---GAG--GCCT-----G---A-GG-T--A--ATT-ACA-----G-------GT--C-----AG-G--G---GAT...AA---GCCG-----GGT---G--------C----CA-A-AA---T- 3631
MND-2.GA.x.M14 ---T-AGTTA--AG-GC-G--GGA------------T------C-G---GG----CCTC-G--G--CA-GG-------A-T-ACA--G--A-------GC-----G--AG-A--G--AGAG...AA---GCC---T--GGT---G--G-----T--G-CA-AACA----- 3558
MND-2.x.x.5440 -----AGCTA--AG-GC-G--GGA---------------C--CC-G---GA----CCT-----G---A-GG-G--A---TTAACA-----A--G----GT--C-----AG-A--G--AGAC...AAC---CC---C--GGT------G-----C--G-CA-A-AA----- 3191
MNE.US.x.MNE027 ---T-A-ATA-----C-GTC-GGA-CA-G-A---TGT-----CC-AGA-GGC--GCCA---GAG--CACGG--ATA---A-TCA-G-CAAT--G---T-T---A-G---C-C-----AGAC......----TA------GT--------T-----AG--A-AAAA-A-A- 3397
MON.CM.99.L1_99CML1 ---T--G--------C--G--GGA-TCCACC--G-GA-----C-----CAACG-GCCA----AG-TG--GT--ACCTCA-TA-CAG--AA-------GGC--CAG-T-C-TC-----AAA-......TC-GTAT----G----------T---C-A---T--AA--A--- 3333
MON.NG.x.NG1 ---T--G--A-------GTC---AGTCGAC---G-GA-----C-----CCAGCTC-----G-AG-T---G--TACCTCC-T--YAG----A--G---GGG--CRGGTA--TC--G--ARAT......-GGGT---A--G-----C----TC----AG--T-AAAA----- 1926
MUS-1.CM.01.CM1239 ----CAG--A-----T--GC-GG----C--G--G-CA--C-T---T---GA-C--CC-C-GG-G--T-----TGTCTC-TTA--AG-CTCA------GGG---A-CT-CCTC---A-TAAG......GG--TAT-A---T-T-------T---C-A-G-C--ATCA-T-- 3307
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---TCAG-----C--TC--C-GA----C--G--G-CA--C---------GA-C-GCCA---G-G--------TGTCTCA-TA--AG-CTCA--G---GG----A-CT-CACC--GAGCAAG......GGGGTAT-A-GG----------T---C-A-G-A---TCA-TA- 3317
MUS-2.CM.01.CM1246 ---T--G--A--C--G--GC--GAG-CCGG---G-CC------------GA----CC-C--G-CTT---G---GT-TCCTTA---G--CAA------GGG--CACCT--ACC-----CAG-......--C-TG--A-G---------G-T---C-AG--C--AACA---- 3415
MUS-2.CM.01.CM2500 ------G-----CA-G---C--GAG--CA-A----CA--C-----T---GA----CCA-----TCTG------GT-TCC-TC---G--CAA------GGG--CAC-T-CACC------AAG......--C-TGT-A--G----------T---C-A-G-T--AACA---- 3374
OLC.CI.97.97CI12 G------------T----G---GA-CA-G-A------ATG---A-AGAGGAGG-GCCTC-CCAGTGTACT...TTATGCT-TACAA-G--AACGGTAG-----AG---A-GG--GA---AT......GG--CCT-A--G-------GG-T-CA---G-A--T-AC---T- 3498
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ---T-A-CT-C-AT--------AA-T-G-----G--A------------GA----CCA--G------A--G-------ATTA-AAGG---A--G---T-------GG-AG-A----GAGAT...GGA---CC---A-----------------C-AGCA--A-ACA--A- 2901
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -----AGCTAT-G--G-------A-A-G--------C--C-----T---GA----CCTC-G-----TA--G----A---TTAACAGG---G--G---T-T-----GG-AG-A----GAGAT...GG----CCAT-A--G-----G--------C-AGCAA-A-AC---A- 2919
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -----AGAT-------------AAGT-G-----G-----------TGA-AAG---CC----G-G---A-C--T------TTA-AAGGT--A--G---T-C--------AG-A--G---T--...GGA---CCA-----------C--------T-AGCA--AAACA--A- 3109
RCM.NG.x.NG411 -----A--CTG-C--G--G--GAA-A-------G--T------A-----GA----CCA--------TA--G-T-----ATTA-AAGG---G-------GC--C--G--AG-G--G-GAGAC...-CA---CC---A--G-----G--G-------A-CAA-A-ACA--A- 3124
SAB.SN.x.SAB1 ---T---C----CT---G-C--AAGCAG--G---CAA-----------TG-TCTTCCT----GG--TA-GG-T-TT--A-T---AG-T---------GG------G--A--C--GCCAGA-...AA-----TA-----GGTT--C----------A---C-AAACA--A- 4028
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -------ATC--C--GG-GC--GAGCAGG-A----CC-T---CAGGGA-GA-G--A-T---GA----AC-G-G--A---A-TCAAG-TAAT-----------CA-G--AC------GTAGT......-GGGTA--A---GT------G-T---C-AG--A-A-AA-A--- 3049
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 G-GT-A-ATC-----T-GTC-GGAGCAGG-A--CTGC-----CC-AGA-GAT--GCCT---GA----AC-G-GGTA--AA-TCAAG-CA--------T-T---A-G--CC----G--AGAT......----T---A-G-GT---C----T---T-A-G---AAAACA-A- 3008
SMM.SL.92.SIVsmSL92A G----AGATT--A--C-GTC--GA-CAGG-A--CTCT------C-GGAGGG-G-GCCA---GA----ACTGC-ATA---A-TCAAG--AA-------T----CA-G--AC-C----GAGA-......--G-T-T-A---GT---T----------AG--C-AAAA-A-T- 3010
STM.US.89.STM_37_16 ---T-A-ATT-----C-GTC-GGAGCAGG-A--GCAA--C--CCGAGA-GAC--GCCTC--GAG---AC-G--GT---AG-TCA-G-CAAT------T-C---A-G--AC-C-----AGAC......----TAT-----GT---C--G-T-----A---A-AAAACA-A- 3576
SUN.GA.98.L14 T--TCAG---G-AT--C-G--GT-----TCA--CAGT--C-----A---GAT-----A-----TTGCAG-G-G--A---GTAAA------AAT--TA--C-T----TGG-TG--G-GAAA-......C--GTAT-A-GGGT-----G----CA--AG-GAG---CA--A- 3987
SYK.KE.x.KE51 ---T--------A--C----T-GA-CA-ACA--GTCT------C-G---GA----CCA---GA----C-C--TAGC---TTA--A---CAA--G---GGG--CAT----A-A----G----CAAGAA---CC-----TC---------ACA-G--A-GCATAT-CGA--- 3488
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM G--T---C-A--CT----G---GA-CAGGCA--GTCT-----------TAA----CCT---GA----C-C--CACT--A-TA---TCCCAG------GG---CATG---A-G-------A-AAAGGCCC-CCC--A-T---------GACA----A--CCTTT-CA--A- 3830
TAL.CM.00.266 ------G--A--CT--GC----GA-ACT--C--TACA-----CC-GGA-GG-G-GCC-C-GGAG------C-GACC--ATT--CAG----T------GGC---ATG--AA-A----GCAA-......CGGCTCT-A--------C--G-T---C-A-CA---AACA--A- 3596
TAL.CM.01.8023 --------CA------GC---GGAGACC-----TTCA-----CA-GGA-GG-G--CCA---GA------GC--ACC--ATT--CAG-----------GGC--CATGG-AA-A--G-GAAA-......CGGCTG--A--G-----G--G-T-----AGCA---AACA--A- 3094
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ---TCA------CT--------GAGCA---G----CT--C---------AGT---TCT--G-G---CACT--TACC----T--ATG-T--G------GG-------T-CA-A--G---GG-......---GTA--A---------------A---AG-GC-AAAA-A-T- 3829
VER.DE.x.AGM3 -----A------CT-----ACGGA-CAGG-A--GACC--C--CA-A---GG--G-CC-A-C-G-----C-G-G--A--A-TA-AAGG---T-------GT--C---T-CA-G------GG-......C--GTAT-A---GT---T-----CA---AGCA--AAAACA-T- 3352
VER.KE.x.9063 G----A---A---T-G---AC-GA-CA-G-A---ACT-------CA---GG---GCCTC-T-G-----C-G-C-----ATTA-AAG-T--G-------GT-----GT--A-A--G--AGG-......----TCT-----GT------G-------A-CAA-A-AACA--- 3857
VER.KE.x.AGM155 -----AG-----C------AC-GAGCA-G-A--TACT-------CA---GA----CC-C-T-GG----C-G-------ATTA--AG-T--G------T----C---T-CA-G--G--AGG-......----TCT-A--GGT---G--G-TC--C-A-CA--AA-C-A-T- 3849
VER.KE.x.TYO1_patent ---TGC---------T---AC-GA-CAGG-A---ACC-----CA-A---GG--T-CCTA-T-GG----C-G-------ATT--AAGG---A--G----GT--C---T-CA-A-----AGG-......C--GTCT-----GT---------CA-C-AGCAA-A-AACA--- 3854
WRC.CI.97.97CI14 C--T-AGC----AT--------GA-CA-TCA----CC--C---A-AGG-AA-G-CTTAA--GC--A-TT----A-A-CAGG-CCAGG-CAATGGGCCTATACAAT--GAG-AAT--G-GA-...AAG---CCA------GT---C-------GG---CAA--ACA-A-T- 3927
WRC.CI.98.98CI04 ---T-A-AGC-----------GGAGCA-ATG--G-CT------ACTGGGAA-G--TTAG-GGC--A-TT----A---CAGGATCAGG-CAATGGGCCTATAG-ATT-GAG-AGC--GAGA-...AAG---CCAT-A--GGT---G-------GG--GCAA--ACA-A-A- 3942
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 C--T----CT--------G---T--CA---A---AGT-------GAGG-GG-G-CTTAA--GCT-AG-T----A-A-CAGGAACAGGGCAATGGGCCTACACAAT--AAG-AGC--GAGAG...ACA---CCAT-A---GT--------T-A-------C---CA-A-T- 2856
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H1B.FR.83.HXB2 ACACTAATGATGTAAAACAATTAACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAGACTCCT...AAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGAAACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTT 3797
Pol H__T__N__D__V__K__Q__L__T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__T__P__.__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E__T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F_
H1A1.UG.85.U455_U455A ----------------------------A-TG---------G-GT------------------------------TC---...-------G---A------------------------G---------TG-----------G--T--------------A--------- 3243
H1C.ET.86.ETH2220 ----------------G--G-------C--T---------G---G--CTG------------------------------...-------G-T-A-----C--G--A------------G-------------C--------------------------A--------- 3189
H1D.CD.84.84ZR085 -------------------G------------------------G---T------------G------------------...-------G---A----------------------------------T---C--------------------------------A--- 3319
H1F1.BE.93.VI850 ----------------------------A-----A-----G---G-TTT---------------------G----GAT--CCT--G--------A-------TG--A--G--------T--------------T--------------------------A--------- 3137
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------------------G--------A-T-------------G-------G--------------------------C...-----------A-------G---A-------------T------------C--------G--------------------------- 3194
H1H.CF.90.056 -----------A----------------A-----------G---T-T--------------------------A-T----...-------G---A--T--------A-----------G--C--------------------------A-----------A--------- 3144
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----------------------G----A-TG------------G--TTG---GC------------------A------...-------G---A----------GA-----------G--------------C--C-----G--------------------------- 3111
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----------------G-----------A---------------G--------G-------------------A------...-------G---A-----------A-----------G--------------A--------------------C-----A--------- 2993
H1O.BE.87.ANT70 ----A------A---G-------G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----TCT---A-T--C--------ATTG---...--------G-----AG-CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A--- 3851
H1O.CM.91.MVP5180 ----A------A---G------GG----A-T---C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--------G--ATTA---...-----C-GG-----AG-TACT-GA-----T--------T------G----A--------G-----------------A-----A--- 3826
H1O.CM.94.BCF06 ----A-----GA---GG---A-GG----A-T---C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--------G--ATTA---...--------G-----AG-TACT-GA-----T--------T------G-G--A--------------------------A-----A--- 3850
H1O.CM.96.96CMA102 ----A------A---G-------G------T-C-A--G---G-GT--CA---RTCT---A-T-----------ATTA---...-----C--G-----AG-CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A--- 3287
H1O.CM.98.98CMA104 ----A------A---G-------G----A-T-C-A--G---G-GT--CAG---TCT-----T--C--------ATTG---...--G-----G-----AG-CACT-G------T---------------G-G--C--------G--------------A--A-----R--- 3283
H1O.CM.99.99CMU4122 ----A------A---G-AT----G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--T-----G--ATTG---...--------G-----A--CACT-G---G--T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A--- 3282
H1O.CM.x.pCMO2_3 ----A------A---G--T----G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----TCT-----T--C--------ATTG---...--------G-----AG-TACT--A--G--T---------------G----C--------------T--------A--A-----A--- 3849
H1O.FR.92.VAU ----A------A---G-------G--A-T-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT---A-C-----------ATTG--C...--------G-----AG-CACT-GA---GT----------------G----T--------------------------A-----A--- 3363
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----A------A---G-------G----A-T-C-C--G-GGG-GT-TCA---GGCT---A-T--C--------ATTG---...--------G-----A--CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A--- 3850
H1O.US.99.99USTWLA ----A------A---G----C--G----A-T---C--R--GGC-T-TCA----GCT-----T--T-R------ATTA---...--------G-----AG-CACT-GA-----T---------------G----T--------------------------A-----A--- 3280
H1O.US.x.I_2478B ----A------A---G-------G----A-T-C-C------G-GT-TCA----GCT-----T--C--------ATTG---...--------G-----A--TACT-G------T------G--------G-G--C--C--------------------A--A-----A--- 3853
H1N.CM.02.DJO0131 -T---------A-------G---GTT--A-TG--A------G--G-A------G-T--------T----------T----...--G------T-A--AG-----------GTG-----GG----------T--CA----------A--------------------A--C 3303
H1N.CM.95.YBF30 -T---------A-------G---GTT--A-TG--AAGG---G-GG-A--------T--------T---------------...-------G-T-A--AG-----------GTG-----GG----------C--TC----------A--T-----------------A--- 3391
H1N.CM.97.YBF106 -T---------A-----G-G---G-T-CA-TG--A-----GG-GG-A--------T--------T---------------...--G------T-A--AG-----------GTG-----G-----------T---C----------A--T-----------------A--C 3389
H1P.CM.06.U14788 ----C------A---GG---C-GG----R-T-A-A--G--GG--T-ACA------------G-----------ACTA--C...--G----G---A--AG--A-T-GAA-TGTG-----G--T------T----C--------------------A-----------A--- 3268
H1P.FR.06.RBF168 ----C------A---GG---C-GG----A-T-A-A--G--G-C-T-ACA------------G-----------ATTA--C...--G----G---A--AG--A-T-GAA-TGTG-----G-AT------T----C--------------------A-----A-----A--- 3258
CPZ.CD.06.BF1167 -T--------AT-----------G---G--T------------TGGG-----------TA------------GAGTA---...GT---CC----T--AG-TAC-------GTG---C--CA-------T-T--C--------G-T--G---------A--A--------- 3899
CPZ.CD.90.ANT ----------G--T-GG------G-T-GA-T-------------GGATT------T-----T--C------G--GTA--A...------C--T-A------ACT-G------T-----TG-C------T----C--------G-----------A--A--A--------- 3236
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -T--------CA---G-------G------T---A------G--G-A--T-----T--------C--------A--A--A...-----C-G-T-A--TG-T--------GGTC--------C------T----A--C-----------------C--A--C--------- 3383
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -T--------CA---G---------T--A-TG--A-----GG-GG-ACT------T-----T--C--------A------...-----C-G-T-A--AG-G-----A---GT------G--C--------------------G--A--T-----------T--------- 3369
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -TT-A--------------G--G--T--A-T---A--G---G--G--CTG-----T-----C--C--------A--A--C...--G----G------------G--A-----------GG-T-----------T--C--------A--T-----C-----A-----A-A- 3363
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T---------A-T-GG--GC-TG-T--AA----A---------G-T-----------T--------------A--A--A...-------G---C--TG-T-----A----TG------G-C------G----T--C-----G--T--------------------A--C 3339
CPZ.CM.98.CAM3 -T--------CA---G-------G------T---A---------G-T--T-----T--------C--------A--A--A...-----C-G-T-A--TG-T--------GGTC--------C------T-------------------------C--A--C-----N--C 3208
CPZ.CM.98.CAM5 -T--------CA---G-------G------TG------------G----T-----T--------C--------A--A--A...-----C-G-T-A--TG-T---------GTC--------C------T----A--------------------A--A--C-----A--- 3499
CPZ.GA.88.GAB1 ----A-----CA-C-GG---C-GG-G--A-----A--------TG-T--T--------------T--------A--A---...-------GGT-A--AG----G--A----GT------G--------G----A--C-----G--A--------C-----A-----A--- 3858
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 CT--------CA---G----C--G-T--A-TG----C----G-TT--C-T-----T---A-CC-T-------CTGT----...--------GT-A--AG-G----G----GT-------G-C-----------T--------------------C-----A-----A--C 3190
CPZ.TZ.00.TAN1 ----C-----GA---G-------G---GACTGA-A--G------GG--AT--G------A----T-----T-TTGTG---...------TT-T-A--TG--TCC--A--G------AGCCAG--------T--T--C-------TT------G-A-----------A--- 3441
CPZ.TZ.01.TAN2 ----C-----GA---G-------G---GTTT-A-A---------GG--AT--G-----T-----C-----T-TTGTA--C...------CT-T-A--TG-GTCT--A--G--C---AGCCAG-----------T--C-----G-T---A---G-A-----------A--C 3446
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----------GA---GG------G---GTCTTA-A--G------GGT-AT--------------T-----C-CTGTA--A...--G---CTCT----AG-GACT------------AGTCAG-----------T--C-------T-------G-A-----A-----A--C 3438
CPZ.TZ.09.UG38 -T--------GA---GG---C--G---GATTGA-A--G------GGT-AT--------CA----T-------TTGTG---...-----CTTG-----AG--TCC--A---------AGTCA---------T--T----------TT--------A--------------C 3415
CPZ.US.85.US_Marilyn -T---------A-C-G---GC--GTT--A-TG------------G-T--T--G-----T--C--T---------GTA--A...---------T---TAG-G--G------GTC---------------T----A--------G--------------A--T-----A--- 3857
MAC.US.x.239 -T--C----GA--G-G--T----G--C-T-T-A-A--G------GGA-AG---GCA-----G--C------C--GTC--A...-----CC-CT-A--AG-TG-G-----TGT-------CAG-----------C--------G-TA--------A--G--A-----T--- 4096
Pol T__H__T__N__G__V__R__L__L__A__H__V__I__Q__K__I__G__K__E__A__I__V__I__W__G__Q__V__.__P__K__F__H__L__P__V__E__K__D__V__W__E__Q__W__W__T__D__Y__W__Q__V__T__W__I__P__E__W__D_
H2A.DE.x.BEN -T--C----GG--C-G-TT-C--G--C---T---T--G------GGA-A---GGCAC----C--T------CG--TA--A...------C-C-----AG-GG-G-GA--G--C-----GCAG------GATA-C--C-------TG--A-----C--A--------C--- 4179
H2A.PT.x.ALI -T--C--C-GG--C-G-TTG---G--C---T---T---------GGA-A----GCAC-G--C--T------CGA-TA--A...-G----C-C--A--AG--G---GA-----C------CAG------GAT--C--C-------TG--A-----C--A--C-----C--- 4172
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ----C--C-GA--C-G--TCC--G--C-A-T---T---------GGA-A----GCAC----C--T------CGA-TA--A...------C-C--A--AG--G---GA--T--C------CAG------GATA-C--C-------TG--A-----C--A--C-----C--C 3624
H2B.CI.x.EHO ----C----GA----G--T---GG-TC-T-T---C---------GGA-AG---GCAT-G--C--C------G---TA--A...-TG--CC-T--A--AG--G---GA--G--------TCAG-----------T--C-------TA--------C--A--A-----T--- 4150
H2B.GH.86.D205_ALT ----C--C-GG----G--T-C-GG--C-T-T---T--G------GG--A----GC-C----C--C------G---TA--A...GTG--CC-T-----AG--G---GA--G--------CCAG-----------T--C-------TA--------C--A--------C--- 4152
H2G.CI.92.Abt96 -T--A----GA----G-TT---GG-TC-T-TG--C-----R---GGA-AG---GCAC----------------ATTA--C...TTC---C-T-----AG--G---G---C--C------CA------------C----------TA--T-----C--A--T-----C--- 3506
H2U.FR.96.12034 -T--A----GA--TCGC-TGC--G--C-T-TG--A--G--G---GGA-A----GC------------------A-T---A...-TG--CC-T-----AG--G---GA--GGTC------CA---------T--C--------G-T-------G-C-TA--C-----T--- 3661
COL.CM.x.CGU1 --TT----AG-A-GC-GG-G---G-TTCA-TTA-A-----G---GGT-GG---GC------C-CC---------GTG--C...---A-G---G-C--AGC-A-G-GA--GGAT------CAG-------GT--C---------AGTG-T-----C--A---ATA------ 3566
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -TTTC------T-TC-T--GA--G--A-ATTGA--ATG--GG--GGA----------------C------G-G-TTA--C...-C-----GGT-A--TG-C--G---C-GGAC-----TGG-------CAT---C-------------T-----C--A--A------GCG 3784
DEB.CM.99.CM40 --TA-------T-CC-T------G-TA----TA--T-T------GGA--------------TT-T-------GA-TA--A...C-G--C-GG--C--AG-GGT---A---GA------C-AT------CATA-TC-C---------G-------C--A--C------GCA 3603
DEB.CM.99.CM5 -TTA------CT-TC-T---C--G-TA-----A--T-T------GG------G--T-----CTAT--------AGT---C...-------GGT----AG--GT-------GA------T-AC------CATA-CC-C-----G-----T-----C-----C------GCG 3597
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -TTA---CCCATATC--------G-CA-A-TGA--GC-------GGA-G----GC-T-------C-----C-GACT----...-CT--C-G---C--AG--AGC----T-GAT-----TG--------T----A----------TT-AT-----A-----C-----AA-G 3687
DRL.x.x.FAO ----C------A-G-G-ATG---G---GACT---A-----G---G-A-A---GGCAC-G-----C-------G-TTG--C...-TT--CT-CT-A--AG--G---G----GTT------CA-------CAG-----C-----G-TA--A-----C-----T-----A--- 3364
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -T--------CA-C-G------GG----A-TGA-A-----GG-CT-ACAG-----------T--C--------ACTG---...-----C-GG--A------TGCCGAAGC--C-----CG-T-TT-----T--C--------G--GT-------------------A--- 3253
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -T--------CA-C-G---G--GG----A-T-A-A-----GG-CT-ACAG-----------T--C--------ATTG---...--G--C-GG--A------TGTCGAAGT--C-----CG-T-TT-----T--C--------G--TT-T-----------------A--- 3333
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -T---------C---GGACTC--G--C-CCTT--C--------CTGT-AG---GCAC-TACC--T-------GACT---A...CG-G-AC----C--AG--G-C---A----------T-TG------CAG--C----------TAT-------A--A--A--------- 3970
GSN.CM.99.CN166 ---TA--CTCCTATC-G-----TG----T--TT--ACC---G--GGT-GG--G--TCAG--T-CC---------GTA--AGAC-------GGA-C--AG--GTC------CA------TG---------TGA-T--------G--A--A-----A--CACCATA--AGCA 3525
GSN.CM.99.CN71 -T-TA--CTC-TATC-G-----GG----T--TA--ACC---G--GGT-GG-----TCAG--T-CT--------AGTA---GAC-----C-GGA-C--AG--GTC-----GCA------T--G-------TGA-C--------G--A--A--------CACCATA--AGCA 3507
LST.CD.88.SIVlhoest447 ----A---CCCC--C--A----GG----------A---------GGA-A---G--T-----C--T-----TC-TGTG--C...--GA--C-GG-A--GG--AC--GA---GTG-----TCA--------GT--TC-------G-T---------A-----A-T---A--- 3068
LST.CD.88.SIVlhoest485 ----A---CCCC--C--A-G--GG----------A---------GGA-A---G--T-----C--T-----TC-TGTG---...--GA-CC-GG-A--AG--AC--GA---GTG-----TCA--------GT--TC-------G-T---------A-----A-T------- 3068
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---TG---CCCC-TC-G------G----A--T--A--G------GGA-A------------C--T-----TTTTGTA--A...--GA-AC--G-A--TG-CACT-GA-------------AT-------T-A-C-T--------TA--T-----A--A--C-TA--A--C 3065
LST.KE.x.lho7 ----A---CCCC--C-GA-----GT---A--TA-T--G--G---GGA-A------------C--C-----CTTTGTG--A...---A--C--G-C--AG-GACT-GA---GTC-----GCAC-------GC--CC-C-----G-TT--A--------A--C-TA--A--C 4152
MND-1.GA.x.MNDGB1 -T-G------CC-C-TGA----GG---GT--TAC---G--GG--GGA-G------T--------C-----TTTTGTA--A...---A-GC-GA-A----CTAC--G---G-T-------GAT------CAT-----------GTGT--A-----A--A--AGTA--A--- 3484
MND-2.CM.98.CM16 -T--A-----GC-T-G-GTGC-TG---GACT---A--G--G--TG-A-A----GCTT----G--C--------ACTC---...--G---T-T-----A---G---GA---GTC-----CCAG------C----A--------------A--------C--A-----A--- 3798
MND-2.GA.x.M14 ----A-----GT---GGGTGC-TG---GATT---A---------G---A---GT-------G--T------G-ATTG--A...-----CT-T--C---C-GG-G-G----GT------TCAG------CAT--T--------G--A--A-----C--A--A-----A--C 3725
MND-2.x.x.5440 ----A-----AT-G-GGGT-C-TG---G-TTG--A-----GG--G-T-AG--GT-TC-------C---------CTA--G...-----CT-T--C--GT--G-G-G---GGT------CCA-------CAT--C----------TA--A-----C--A--------C--C 3358
MNE.US.x.MNE027 -T--C----GA--T-G--T----G--C-T-T-A-A--G------GGA-AG---GCA-----G--C------C--GTC--A...-----CC-CT-A--AG-CG-G-----TGT-------CAG-----------C--------G-TA--------A--A--A-----T--- 3564
MON.CM.99.L1_99CML1 --T-C---ACCTATC-G--G---G----T--GC-AGCC---T-GGGA-A---GGC------C-C-------CGACT---C...-TT---CGC--A--AG-GGTG--A--GCA------CG--------G----TA--------AT--AT---G-A--A--CATA---GCG 3500
MON.NG.x.NG1 --T-C--CACATACC-G-----GG----T--T--AACC---C--GGG-AG--GGC-T-G--C--T---------CTA--A...-T-----G-T-A--AG--A-C--A---CAG-----C---------G-C--CA---------T---T-----A--A---ATA---CCA 2093
MUS-1.CM.01.CM1239 -T--C--CAG-TATC-G--G---T-T--T--CA-AGCC-G----GGA-GG---TCAT----C--T-----G---C-C--CGAA--GG-C-GGA-T--AG-GATC-----GCAG-----TCA------------AC-------G-TAT-A-----A-----CATA---GCA 3477
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --------AGCTATC-G-----GG----C---A--GCC------GGA-G-------C----C--T-----G---C-C---GAC--GG-C-G-A-C--AG-GATC--A---CAG-----CCAG-------T--CAC-C-----G-T-T-G-----A---ACCATA--AGCA 3487
MUS-2.CM.01.CM1246 -T-G---CCCCTACC----GC-GG----A--CC-ATCT-G-GCT-GT-AG--GGC-C----CTGT-----G-----C--AGAC----GC-GGA-A--GG--GTC------CAG-----C-AT------G----C-CA------A-A--T--------C--CATA--AGCA 3585
MUS-2.CM.01.CM2500 -T-TC---AC-TACC-G---C--G--------T-AGC---GGCTG-A-G----TC-T----CTGT-----------C---GAC----G--G-A-A--GG-GGTC-----GCAG-----CCAC------G----A-CA-----GA-T--A---G----A---ATA---GCG 3544
OLC.CI.97.97CI12 -T--A---A-GT-T-G---GA-G----GA--CA-AG----G---GGA-A------T-----G--T---------TTA--G...-TT---C-GG-A--T-CTAC--GAA--GAT------G-----GCATTT--TG---------TACAT-----A--A--CATA------ 3665
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -T--C-----GA-T-G-ATGC-GG---G-TT---T--G-----TTGT-A----GCA-----T--T--------ATTG---...------G--T----TG--G---GA--GGT-------CA-------G-T--T----------T-T-A--------A--A-----A--- 3068
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ----C-----GA-C-GGATGC--G---GATTG--A--G------TGT-A----GCAG----C--T--------ATTG--C...------G-G-----A---G-G-GA--GGT-------CA-------G-T--T--------G-TAT-A-----------------A--C 3086
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ----C-----AA-T-G-ATGC-GG---G-TT---A--------TG-A-A----GC------T--T-------G-CTG--A...-C---C-G------A---G-G-GA--GGT------CTA----C--T-CC-A--C-----G-TT--------A--A--T-----A--- 3276
RCM.NG.x.NG411 -T--A-----AA-T-G-ATGC-GG---GCTT---A--G------TG--A----GCT--------T---------CT---A...------G-G-----A---G---GA---GT-------CAG------T-G--T--C-----G-TTT-------------A-----A--- 3291
SAB.SN.x.SAB1 ----C-----AT---G-ATG---G---GCCT---A--G--G---GGA-AG-----------C--C------C---TA---...-TTA-GG-------AG--G---GA--GCTC------CA-------T-T--C--------G-T---------C--G--A-----AA-G 4195
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -T--C----GA--TCGT-TCC-GG--C-T-T------G------GGA-A----GCAT-G--T--C----------TA--G...TTC--CC-T-----AG--G---GA---GT------GCA------------C----------TA--------C--A--T-----T--- 3216
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -T--C----GA----GGTTGC-GG--C-T-T---T---------GGA-A----GCAT-------C-AA--GC---T---A...--G--CC-CT-A--AG--G---GA----TC-A----CA------------T--------G-TG--A-----A--A--A-A---T--- 3175
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----A----GA--C-G--TC--GG-CC---T-A-A-----G--TGGA-AG---GCA--------T---------GTG--A...-----CC-CT----AG--G---GA--GCT------GCA------------C----------TA--T---G-------T-----C--- 3177
STM.US.89.STM_37_16 -T--A----GA--T-G-TT---GG--C-T-TGA-T--G--G---GGG-A----GCA-----G--C------C---TC--A...-----CC-CT----AG--G-G-GA--GGTC------CA-------G----T--------G-TA--A-----A--A--A-----T--- 3743
SUN.GA.98.L14 -TGAG---CC-TGTC----G---G---CT--CC-A-----G---GGA-G------------T---------TTTGTG--A...--GA-AC-GG-A----------GA--G-T----AGTCAG------G----C--C-----GTGT--A-----C-------TA--A--- 4154
SYK.KE.x.KE51 -TCAC------TACC-GGC---GG-TC--CTGA--A-T------GGA-T-C--GC-C--TGG--T--------A-TC---...G----CC-C--C--AG--A---G----GA--------A------------TC-C--------A--A---T-G--A--AGTAA-A-G- 3655
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -T-G------CTATC--TCTC-TG-TC-ATTGT-AA-T------GGG-TCC--TCAC--TGGTAT---------GTA--A...-C---CC-T--C--AG--A---GA--GGA--------A------------C--------------A---G-A--A--AGTCA-A--C 3997
TAL.CM.00.266 ---G---CCCCTATC----G----T--GA--TA----G------GG--AG--GTC------CT-T-----GC--GTA--A...GT---C-GGA-C--AG-GGTC-----GGA-------CAG-----------AC-C------TG-T-A-----A--CACCATC-T-CCC 3763
TAL.CM.01.8023 ---G---CCCCTATC-----C--GTG-GA--CA-----------GGA-A---GGC------CT-T------C--GTG--C...-T-----GGG-A--AG-GGTC-----GGAG-----GCA-------T--------------TG-T-A---C-G--CACCATT-TCCCC 3261
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -T--A-----GT-T-G-GT---GG---GAATG--C----GGG-GTG--AG---GCG--CACCT-T--------ATTA--C...-TCA-GG--G-A--AG--G---GA---GT-------CA--------GT--C----------T---A---C-A--A---ATA--A--C 3996
VER.DE.x.AGM3 -T--C-----GT-CCGTGT---GG---GATT---A------C-TTGT-A----TCTT----T---------G--TTG--A...GTCC--G----C--A---G-G-G----GT-------CA-------G-T--T--C-----G-TA-GT--------A--C-----A--- 3519
VER.KE.x.9063 -T--A-----AC-TCGCAC---GG-C-GCCT---A--------CTGT-A---GGCAC-G--C--T------G-ACTA--A...-TT---G----C--AG--G---G----GT-------CA-------G----C--C-------TG-G------------A-----A--- 4024
VER.KE.x.AGM155 ----C-----GT-GCGTGT-C--G---GA-T---A--G------GGG-A---GGC-C-------T------C-ATTA--C...-CT---G----C--AG-GG-G-G---C---------CA-------G----C----------T--GT-----A--C--A-----C--- 4016
VER.KE.x.TYO1_patent -T--A-----AC-TCGCAC----G-T-GTTT------G--G--TTG--A----GCTC----T--T-----G-TATTA--A...GTTC-AG----C--G---G---GA--GGT-------CA-------G-G--T--C-----G-TA-G---------C--A-----T--- 4021
WRC.CI.97.97CI14 -T-G------GT---G-TC-A-GG-TC-T--CA----G--G---GGG--------T--------C-------G-GTA--C...-----C-G-A-A------G-------T-T------TT-T------T----C----------TGT-A-----C--A--CACA--ACA- 4094
WRC.CI.98.98CI04 ----C-----GC-T-G-AGC--GG-TC-T--CA----G------GGG--------T--------C---------GTA--C...--------GA-A------G-------T-TC-----CT--------T----TC-C-----G-T-T-A--------A--TACA--ACA- 4109
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -T--A-----GC---G-AC----G-TC-TTGTA-A--G------GGA-----GGCT--------T-----G--ACT---A...-------G-A-C--AG--G-------T-T------C-TG------T----A--C-----G-----A-----C--A---GTA--ACA- 3023
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p51 end and p66 RT continue Pol p15 RNAse H start
H1B.FR.83.HXB2 GTTAATACCCCTCCCTTAGTGAAATTATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAGGATATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAAC 3967
Pol _V__N__T__P__P__L__V__K__L__W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__G__Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T
H1A1.UG.85.U455_U455A --C------------C----A--------------------------C-------C---------G--A-----------------------T-----A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G----- 3413
H1C.ET.86.ETH2220 ---------------C----A---------------C------------------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G----------G--G---A----TT-T--------A----- 3359
H1D.CD.84.84ZR085 --C-----------T-----A-----------------------G---------A-------------T-----------------------T-AA---------------------------------G-C-----------G---------C--T-T----------- 3489
H1F1.BE.93.VI850 --C--------C--TC--------C----------------A-C---G-------C---------C---------------------T----T--A-----C---AA----------------------G---A-----A-------------T-------G--G--C-- 3307
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --C-----------TC----A--G--------T-G------A-C----------CC------------T-A---------------------T--------A-----------G---------------G-C-A-----AG------A--A-T-----------A----- 3364
H1H.CF.90.056 -----C-------ATC----A-----------T--------A-C---G-------C------------T-A----A----------------T-----A--------------------------C---G---------AG------------T-------G--A----- 3314
H1J.SE.93.SE9280_7887 --C--------C--TC----A--G-----------A-----A--G---------A-G-----------T------------------T-----------------AC------G-----G---------G-C-A---------G-----A--T----------------- 3281
H1K.CM.96.96CM_MP535 --C-----T------C----A---C----------------A-C---------------G--------T-----C---------------C-T-----A------AAG----G----------------G-C--------------G------T--A-------A----- 3163
H1O.BE.87.ANT70 --C-GC--A--C--A--GA-C------------AG-C----A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A--------T--A-----A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G--GA-AA-A-AAT--GA---G--C-- 4021
H1O.CM.91.MVP5180 --C-GC--A--C--A--GA-C--------------------A-C------T--T-----G-----------T-----------A--------T---A-T--A---C-------G--G-----------AG-ACA-----A---G--CA-AA-A-AGT--GAA--G----- 3996
H1O.CM.94.BCF06 --C-GC--A--C--A--GA-C--------------------A-C------T--T-----G--------T-AT-----------A--------T--AA-T--A---C-------G--G-----------AG-ACA-----A---------AA-A-AGT--GAA--G----- 4020
H1O.CM.96.96CMA102 --C-GC--A--C--A--GA-C------------AG------A-GT-----T--TA-G--G--------T--T-----------A--------T--A-----A--GC----------------------AG-GCA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C-- 3457
H1O.CM.98.98CMA104 --C-GC--A--C--A--GA-C------------AG------A-GT-----T--TA-G--G-----C-----T-----------A--------T--A--T--A--GC-------G--------------AG-GCA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C-- 3453
H1O.CM.99.99CMU4122 --C-GC--A--C--A--GA-C-------------GA-----A-GT-----T--TA-G--G--------A-AT-----------A--------T--AA-T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---------GA-A-AAT--GAG--G--C-- 3452
H1O.CM.x.pCMO2_3 --C-GC--A--C--A--GA-C-------------G------A-GT-----T--TA-G--G--------A-AT------A----A--------T--AA-T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A------GA-AA-A-AAT--GAG--G--C-- 4019
H1O.FR.92.VAU --C-GC--A-----A--GA-C------------A-------A--T--G--T--CA----G-----------T-----------A--------T--A--C--A---C-------G---------A----AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C-- 3533
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --C-G---A--C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A-----------A--T--A---C----------C-----------AG-A-AG--G-----G---A-AA-T-AAT--GAG--G--C-- 4020
H1O.US.99.99USTWLA --C-GC--A--C--A--GA-C-----------T--A-----A-CT--------T-----G----------AT-----------A--------T--A--T--A--------G--G--------------AG-ACA-----A---G--GA-AA-ACAAT--GAG--A--T-- 3450
H1O.US.x.I_2478B --C-G---A--C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA----G----------AT-----------A--------T--AA-T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GAA--G--C-- 4023
H1N.CM.02.DJO0131 --C--C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--CACT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG---------A---G-----G---T-TA-TGAA-----C-- 3473
H1N.CM.95.YBF30 --C--C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--CAGT--G--------T--------------A--------T-----A--A-----G-----------T-T---G--AG----G--------G-----G---T-TA-TG-A-----C-- 3561
H1N.CM.97.YBF106 --C--C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----------------T-T---G--AG-------------G-----G---T-TA-TGAGA----C-- 3559
H1P.CM.06.U14788 ----GC--A--C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----A----------T-----------------A-----A-----C--G-----Y-----T--------A--AG----G--T--G--G--GA-AA---AA---GAA--R----- 3438
H1P.FR.06.RBF168 ----G---A--C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----AT---------T-----------------A-----A--------------T-----T--------A--AG----G--T--G--G--GA-AA---AA---GAA-GA----- 3428
CPZ.CD.06.BF1167 -----C-----C--A---A-A--G---------A-TC-GTTA-C------T--GCC--A------G----AT-----------A-----A--------CT----------G--------C-----G--AG---------A-AGC-GG--AA-AGAAT----A--A--T-- 4069
CPZ.CD.90.ANT --------A--C--A---A-T-G-C-C-----TA-TC--TT-GC---C--T--TCC--AG--T--------T-----T--------------T--AA-CT--C----G--G--G-----C-----G--AG-C---------AGT-GG--AAAACA----CAAA-G--C-- 3406
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --A------------C-G--A--------------R-----A-C----------CC---G--------A--------------------C-----A--C--A--GAA------------T-----C--GG-------T-----G---A-A----AT---GAA--T--C-- 3553
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --C--C--------AC----A-----------T----------C------A--TAGC--G----------AT-----------A--------T-----A-----------G----------T---G--AG----G--T--G-----G--GAC-T-TA-CT-A--A--T-- 3539
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----C---------C-G--A--GC-G--------------A-C------------G--G-----------T-----------------A--T--A--A--C-----------------------A---G-------G--------GA--A--T-------A--A----- 3533
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A-A--C-----A---C----A--G-------------------C---G--T----A------------A-A------------------C-----A--A--A---AG------------C-----G--A--C--G--G--------GA--CAT-GT--TGAA--T--C-- 3509
CPZ.CM.98.CAM3 --G------------C-T--A--------------A--G--A-C----------CC------------G--------G-----------------A-----A--GAA------------C--C--C---G-------C-----G---A-A--A-A-T--GAAA-T--C-- 3378
CPZ.CM.98.CAM5 --A------------C-T--A--------------A--G--ACC----------CC---G--G-----A--------------------------A--A--A--GAA------------T--CA----AG----G--C-----G---A-AA-A-ATT--GAAA-T--T-- 3669
CPZ.GA.88.GAB1 A-C--------A--------C------------AGT-------C------T---CC-ACCA----T--T-AT-----------A-----A--T-----A--A---ACT--G--------------A--AG-C-A---G-A-------A-CA-T-G-T--GAAA-T--C-- 4028
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --C-GA-----A---C-T--A--G--------T--A--G--A--------T---CA--------------AT-----T-----------C--T--------A-G-AG--------------------T-----AT----A---G--G--CA-TT--T-GGAA--G--C-- 3360
CPZ.TZ.00.TAN1 A----C-----A--AC--A-C-GGC--------A-TC-GTT-TCT--C-----CCC--A------------T-----------------A-----A--C-G----AAG----G------------A--A--C-----C---T-C-GGTCAAAGGA-T--GAGA----C-- 3611
CPZ.TZ.01.TAN2 A----C-----A--A---A-T-GG---------A-CC-GCTA-CT--C-----TCC--A---------T--T-----------------A--------A-GC---AAG----G------G-----A--AG-C--G--T---T-T-GGACAAAGGA-T--GAAA----T-- 3616
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 A----C-----C--A--GA-T-G-C--------A-T--GCTCTCT--C-----TCC--A---------A--T-----------------A--T-----A-G----AAG-----------------C--AG-C--G--T---T-T---ACCAGGGAA---GAAA-T--C-- 3608
CPZ.TZ.09.UG38 A----------A--A---A-C-G---------TA-T--GTTAG-TA-C-----CCC--A---------T--T-----G-----A--------T--A--T-GC---AA---G--------------C--AG----G--G--GT-C--G-CAAAAGAGT--GAAA----C-- 3585
CPZ.US.85.US_Marilyn --C------------C-C--A---C-T-----TA---------C---GG------AG--G--------A--T-----G-----A-----CC-AC-A--A--C--GAA------G---------------G----G--T---------A--A-A--TT--GAAA-T--T-- 4027

Pol RT end Pol p15 RNAse H start
MAC.US.x.239 A-CTCA--A--A--GC----A-G----GTC-T-A-TC---T---G--C--T----AG----A--------AT---AC------AT--TG---T-AAC--T-A---GA---G------------A-C--AG----G--C-A-G-C-----AAAAGTGT--GAAC-G--T-- 4266
Pol _F__I__S__T__P__P__L__V__R__L__V__F__N__L__V__K__D__P__I__E__G__E__E__T__Y__Y__T__D__G__S__C__N__K__Q__S__K__E__G__K__A__G__Y__I__T__D__R__G__K__D__K__V__K__V__L__E__Q__T
H2A.DE.x.BEN --ATC------A--AC-G--C-GG---ACA-TTA-CC---TAGG---T--T---CC---C-----G--------CAC------AT--TGC--T--AC--T-A---GAG-----------------A--AG---------A-G-C-----AAAAGTAT--GAAC-A--T-- 4349
H2A.PT.x.ALI --ATC------A--AC-G--C-GGC--GCA-TTA-CC---TA-----T--T---C----C-----G--------CAC---C---C-CTG---T---C-AT-A---GA----------------A-A--AG-------G---G-C--G--GAAGGTA---GAAC-A--T-- 4342
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST A-ATC------G--AC-G--C-G----GTA-TTA-CC-G-T------T------C----C--------------CAC------AT-CTGC--T-A-C-AT-A-G-GA---------------CA-A--AG-----------G-C--G--GAGGCTAT--GAGC-A--C-- 3794
H2B.CI.x.EHO --CTCA-----A--A---A-A-GG---GCC--TA-CC-G-TC-----C---C---A-----T------T-A---CAC------AT-CTG-----AA-CCT-A---GA---G--------------C--AG-C--G----AGG-T------AAAC-AT--GAAC-A----- 4320
H2B.GH.86.D205_ALT --CTCG-----A--A---A-A-G-C--GCC---A-CC---TC-----C---C---A---GAG--------A---CAC-------T-CTGC--T--AACCT-A--GGA------------------C---G-C--G----A-G-T--G---AAAGTGT--GAAC-G----- 4322
H2G.CI.92.Abt96 --GTC---A--G-ATC----A-GG---GTC---A-CC---TC--------TC---AGCAGA----G----AT---AC---C---T-CTGC--T-AAACCT-C--GGAR-----------C--C--C--AG-C-------A-G-C--G--AAARGT-T--GAGC-G----- 3676
H2U.FR.96.12034 --ATCC--A--A---C-G----G-C-GGCA--TA-TC---TA--------AT--C--...-A---G--A-AT---AC------CT-TTG--------CTT-A---CAG--G--------C-----G--AG---------A-G-C-G---AAAAC-TT--GAAC-G--C-- 3828
COL.CM.x.CGU1 --CTCAT--T--TATG----A------GTA-GGA-C--G-TTTT---G--TC-GAAG-AG---CC---T-AT-GGAC------A-G-TGCTC----A-ATTAGG-GCG-----G-------GGA-A-A-TCA-A----GA-G--G----A----AT--TCA---AGGGT- 3736
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --AC-C--T------C----C-G---------TTCC--G-TTTC------T---AA--A------T--A-AT-----G-----A-----------A--AT-C--GGA---G--------G--CA--T-AG-G-------A---G-GT--AAAGG--T--GAAA----T-- 3954
DEB.CM.99.CM40 A-AC-------A-ATC-G--C--GC-C-----TG--C-G-T-TC----------CC--AT-----C----A----------------------------T-C--------G-----T--C-----C--AG-GT-G----A-----GT--AAAATG-T--GAGA-T--C-- 3773
DEB.CM.99.CM5 --GC-------A-AAC----C-GGC-------TG--C-T-TATC---G--A---CC--AT--T--C----AT-----------A--------T-----AT-A---A-G-----------C--CA-AT-AG-AT-G----A---GGG---AAAA-GT--GGAAA-T--T-- 3767
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --ATCA--T--A---C-TC-A-G-AAT-TT--TA-T--G-TATC---G-------ACAA---GCCC----AT---AC------A-----A--T--AC--------CA-----G------------GG-C-CC-AT--C-AG-----G--A--A---T-GGAA--A----- 3857
DRL.x.x.FAO A-ATCA--A--C-ATC-CA-C--G--------TA-C--GCT--GT--C--A---CC---G-A----GTT-AT-----G-----A-----------A-TT-G----GA---------T--C--------CTCC--G----A-G-------AA-AG--A--GAA--A--C-- 3534
GOR.CM.04.SIVgorCP684con A---G---A--C--TC-CA-T--GC-C-----T--A--G--A------------AC---------------T-----------A--------T--A--A-GC---CA------------------A--AG----G--T-----G--GA-AAGA-AA---GAG-G------ 3423
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ----G---A--C---C-CA-T--GC-C-----T--A--G--A------------CC---------------T-----C-----A--------T--A--A-GC---CA---------------C--A--AG----G--T-----G---A-AAGG-AA---GAG-G------ 3503
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ----GC--A--A-T-C----A---C-G-----TTCC----TA--------A--CAA-----A---TGTT-AT-----G-----------ATC--AA-T---C--------T--G---------C-GT-AG-G-------A-AGT-G-A--AGGGAAT--GAAA----C-- 4140
GSN.CM.99.CN166 A-AC-C--A--A-A-C--C---G-CA-------ACCC---TCTCG------C---A--AT----TT--T-AT-----------A-----A--T---ACCT-C---C----------T--T-----G--C----C-----A---T-GG-CCA-AGAAT--GAA--A--T-- 3695
GSN.CM.99.CN71 --AC-C--A--A-AT--GT---G-CAG------ACCC---TCTCG------C---A-AAT----TC----AT--------C--------A--T---ACCT----------------T--C-----G--C----C-----A-T-T-G--CCA-AGAA---GAA-GA--T-- 3677
LST.CD.88.SIVlhoest447 A-CTCA-----A-AG----AAC-GGA------TAGC-----AGC------T----A---G-T---T----AT-----------A--T--AG-A-AA-TAGGG---AC------G-----T-----C--AC-ATC-----AGG-G------AAAGAAT----A-----C-- 3238
LST.CD.88.SIVlhoest485 A-CTCA-----A-AG----AAC-GGA------TAGC-----AGC-----------A---G-T---T----AT-----------A--T--AG-A-AA-TAGGG---AC------------T-----C--AC-ATC-----AGG-G------AAAGAAT----A--T--C-- 3238
LST.CD.88.SIVlhoest524 A-CTCC--A----AA----AAC-GGA------TAGC--G--AGC-----------A---TA----T----A------G-----A--T--AG-A--A-TAGG----AC------------G---A-A---C-ATC-----A-G-G---A-AAAAGAAT--CAA--T--T-- 3235
LST.KE.x.lho7 A--TC------G-AA----AAC--GAG------ATT-GG---GC----------A----G-T---C----A------------A-----AG-A-A--TAGGA---AC----------------A-A--AC-ATC---G-A-G-G-----AAAGGAGT----------C-- 4322
MND-1.GA.x.MNDGB1 A-C-GC--A---ATG----AA-GGGA------TAGC--GTCCCC------TC---AG--G-T------A-AT-----T-----A--------------C-G----A-G---------------A----AG-------TTTT----GG--A-AAGAATATCTAA-T--C-- 3654
MND-2.CM.98.CM16 --ATCC--T--A-A-C-TA-CGGG--G-----TA-CC-GTT--G------TG-GCC-----A---TGTG-AT-----G-----A-----------AA-CT-C---GA---G--------------A--AGC----AAT-A-TCC-G---AA-AG-----GAGA-T--C-- 3968
MND-2.GA.x.M14 A-CTCA--A--A--AC--A-A-GG--G-----TA-CC-GTTA--------A---CC---G-AG--TGT--AT-----G-----------A--T--AA-CT----GGA---G-----------CTA---AGC---G----A-AGT-----AA-AG--T--GAAA------- 3895
MND-2.x.x.5440 A--TCA--A--A--A---A-A-GG---------A-CC-GCTA-----C--A---CC---G-A---TGTA-AT-----------------A-----AA-CT-C--GGA---C--G-----C---TA---CTC------T-A-AGC--G--A--AG--T-GGAA--A--G-- 3528
MNE.US.x.MNE027 A-CTCA--G--G--AC----A-G----GTC-T-A-TC---T---G--C--T----AG----A--------AT------------T--TG---T-AAC--T-A---GA---G------------A-C--AG----G--C-A-G-C-----GAGAGT-T--GAAC-G--T-- 3734
MON.CM.99.L1_99CML1 --GT--T----A-A-C-GC-C-G-CAG-----TACTC-G-TAC----C-------A---G--TCC---A-A---C--G--------C--C--T---ACAT-A--GGA---G--------T-----A--C--CTTT--GGC-AG---G-CC-----AT--GAAC-G--C-- 3670
MON.NG.x.NG1 --AC-CT-T--A-A-C-GC-T-G-CA-------ACC----T-C--R-T-----T-A-CAC--TCCC----A---------------G--------A-CAT-A---GA---G--G-----------C--C-G--C---CCA-AG---G--AA-TC-AT--GAGC-G--T-- 2263
MUS-1.CM.01.CM1239 --AC-----A-C-A-C-GC--CG-CAG----T-ACA--G-T-CC---G--AT-GTC--A---TCCC--A-AT-----------A-----AC-T-AA-TAT----G-----G--G-----------------C-C-----A-G----G--G--T-G-T--GAAA-T--T-- 3647
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --GC-----A-C-A-C-GT-A---CAG----T-ACA--G-TACC------AT--AA--A---TCCC--A-AT-----G-----A-----A--T----TAT-C-----G--------------C--C--A--C-C---G-A-G----G--AA-T-G----GAAAGT--T-- 3657
MUS-2.CM.01.CM1246 --AC-C-----ATA-C-TC---G-CAG----TTACC--G-TCCC---G-------A-AC----CCC----A------G-----A-----A--T---A-CT-----C------G---T--------A--CG----G---CAGG-G-G--C-A-A-ATT-GGAAA------- 3755
MUS-2.CM.01.CM2500 --GC-C--A----A-C-GT---G-CA-----T-ACTC-G-T-CC---G--TC---AG-CG---CCC----AT-----T--------C-----T--AA-CT-C--------T-GG-----G-----C--AG--------CAGG----G-CCA-AGA----GAAA-T----- 3714
OLC.CI.97.97CI12 --ATC--ATT--GAAAATCAA-GGAC--TC-GGG------T-CC--C------G...-AG-T---------------G-----A---TA---T---A-A-GC--GGA------G-----------C-G-TCAG-G----AG--T---A-A--ACA-A--CAG--G-GT-G 3832
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --G-GC--G--G--T---A-T-GGC-G-----TA-CC---TA--G--T------CC-----AG--GGTG-AT-----G-----------A-----AA-T-G---------------------CA-A--AG---------A-G-------AAAAGAAT--GAA--T--C-- 3238
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --G-GC--G--C--A---A-T-GG--------TA-TC-G-TA-----T------CC---G-A----GT--AT--------C--------------AA-T-GC---CAG--------------CA----AG-C---------G----G--AAAAGAAT--GAA--T--C-- 3256
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ----GC--A--A--TC-TA-T-G-C-CG-----A-CC---TT--G--T------CC-----AG---GT--A------G-----------------AA-T-G----A-------G--G-----------A----------A-G----G--AAAAGAAT--GAA--A--T-- 3446
RCM.NG.x.NG411 ----G---T--A--AC--A-A-GGC--------A-TC---TA--G--T--T---CC-----A----GT--AT-----------------A--T---A-T-G---G--G-----G-----------A--AG----G----A-G----G--AAAAGAAT--GAAA-T--T-- 3461
SAB.SN.x.SAB1 --C-G---T----AA--GA-T-G---G------A-A----TA-----T-----CCC-----A--C-GT--AT--------------------T--AA-TT-C---GA---------------CT-A--AG-------GGAT-----G--G--AG-AT--GAGA-T--T-- 4365
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --ATCC--A--A--A--G--C-G----GTA-T-A-TC-G-TC-----T------CC---G-A------G--T--CAC------AT--TGC-----A-TCT----GGA---G--------G-----A--AG-------C--GG-------AAAAC-T---GAAC-G--C-- 3386
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 A-ATCC--A--C--T--G--T-GG---GTC-T-A-CCCG-TA--G--G---C---AG----T-------------------A-AT--TGC--T--A--AT----GA-------G-----G--CA-A--A--C---------G-C-----AAAGG-TT--GAAC-A--T-- 3345
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --ATCC-----C--AC--A-A-GGA-GGCT-TTA-T--G-TA--G--T------CC-----A---G--A-A------G-----AT-CTGC--T-AAC--T-A---GC------------------C---G-C-------A-G-T--G--AAAGGT-T--GAAC-G--T-- 3347
STM.US.89.STM_37_16 --ATCC--A-----T-----A-G----GTC-TTA-T----TA---------T-G-A----A-------A--T-----G-----CT--TG-------C-AT-----GA---G--------C--CA-A---G---------A-A-C-----AAAAG-TT--GAAC-G--T-- 3913
SUN.GA.98.L14 --C-GC--T---AAG--G-A-C--GAG-----TACTC---CC-C------AG-GCC----...--C----A------G-----A------G-A-A-CTAGAA--GAG---G------------A-A--CC-GG--------TCC-G----AAG-AAT-GGAAA----C-- 4321
SYK.KE.x.KE51 --GC-C-----CATA-----T-G--GG-AT---A-T--G-TTTC---G--AG--...-A---------A--T-----C--------C-----T---A-T-GC---GA----C-------T--CA-A--AG----G--T-A---G-C-T-AAAG-GGT-GGAAA------- 3822
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM A-A-G------G--A--G--T-GG-GG-AC--TA-C--G-TACC----------CC--A-----T---------C--------A--------T--A--C-GC--GAC------T-----------AG-A-G-GAT--G-C---G-G---ACAGTAT--GGAGC-A----- 4167
TAL.CM.00.266 A--C-C--A--A--A-----T-GGC-------TA-CC---T-C-G--G-------A---------C--G-AT--C-----C--T-----CC--C-A---T-A---GA---C--G--------C--G---GCA-C-----A-G--C-T--CA---AGT--GAAA-A--T-- 3933
TAL.CM.01.8023 A-AC----------------C-GGC-------TA-CC---TATC---G-------A------------A-A------G-----T--T--CC----A--AT-A--GGA---C--------C-----G--C-CGTC-----A-G--C-T--A--AGGA--T-GCA-T--T-- 3431
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 A-CTCC--A--G------A-C-----------TA-C--G-TA-----T------CC-AA----A-GGTG-AT---TGC---------TGC--T--AA-TT-C-----------G-----C-TCC-A-----C-C----GA-TC-C-G--CA-AGAAT--GAG--T--C-- 4166
VER.DE.x.AGM3 --C-G------A---C----A-----------TACCC-GACA------------CC-AAG-A---TGT--A------G-----A--TTG---T--AA-TT-A-GGGA----------------A-C--AC-ATAT--G-A-----GG--G-AA-AAT--GAAA-T----- 3689
VER.KE.x.9063 --G-G-GTA--A--TC----------G------ACTC-GACC--G-----T---CC-----AG--TGTA-AT--------------CTG---T--AA-CT-A---GA---------------CA----AC-ATAT----A---G-G---A-AG-AAT--GAGC-G--T-- 4194
VER.KE.x.AGM155 --C-G-GTT--G--------A-CT--G-----TACAC-GACT--G--------CCCG----AG--TGT--A------------A--CTG---T--AC--T-G---GAG-----------C--CA-A--CC-ACA---C-A-----G---ACAACAG---GAAA------- 4186
VER.KE.x.TYO1_patent --C-GC-----A--T--GC-C---C--------ACA---ACA------------CCCAAG-AG--CGTT-A------------A---TGC-----AA-TT-A---GA---------------CA-CT-AC-ATAC----A---G-G---A-AA--AT--GAAA----T-- 4191
WRC.CI.97.97CI14 --GTC---G---TT-C-T-CT-GGGA------TA------T-CT------TC--CC--A--T------T-AT---A-------AT-T--A-----A--C-G----GA---G------------...TGG-CC-A-TC--A-G----------A-GTG-GCAAA-T----- 4261
WRC.CI.98.98CI04 --ATCA------TA---G-CA-GGGA-------A-AA---TACTG--G--T-------AG-TG-----A-AT--CA-------AT-T--A--T--A--C-G---GGA---G--------C-TC...TGG-CA-ACTCT-A-G-------AA-T-ATT--TA-A----C-- 4276
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --GTC---T---TTTC--AAA-GGGA-------ACA----TATC------T----A---G-T----GAAA-G---A--------T-T-----T-AA----GC---GA---G------------...TGG-C--AGACT--GA-C--GA-ACAG-AAA-C--AA-T--T-- 3190
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H1B.FR.83.HXB2 AAATCAGAAGACTGAGTTACAAGCAATTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAA 4137
Pol __N__Q__K__T__E__L__Q__A__I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q__S__E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__
H1A1.UG.85.U455_U455A ------A--------A-----T-----CC-------C-----------A----C---------T-----------------G-----------G--------G-----------CAGG-----------AA--------------------A--C-----G--------- 3583
H1C.ET.86.ETH2220 ---------------A--------G--CC-G-----G--A--------A----C---------------------------G-----------G-----C-TG------------A-G------------A-------------------A----------GC------- 3529
H1D.CD.84.84ZR085 ----------------------------A----------------------------------------------T------------C--------------------------A-G-----------A-------G------------A------------------- 3659
H1F1.BE.93.VI850 ----------G--------------------T----------------A----C------G-----------------------------------------G--G---------A-G-----------AA----------------------A------C--------- 3477
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---C--A---G----A-----G------C-G-----------A--C--AA---C------------------G--------G------C--------------------------AGG------G----A--------------------A---C--------------- 3534
H1H.CF.90.056 ---------------A--------------------------A-----A--G--------G--------G-----T-----G------C----------------------C---A-G-----------------T---------------G-A--------G------- 3484
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---------------AC----C--C------T-------A-G------A--GC----------------------T--------------G--G--T--A---------------A-G-----------A---------------------G----------G------- 3451
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---------AG----A-----------C-G-T-------A--------A----C---------------------------G--------------------------G------A-------------T-----T-----------------A---------------- 3333
H1O.BE.87.ANT70 C-----A--AG----A---ATG--G--A-TA-----C--A--------CAA-GA-AC------T-----------T--------------G--CG----CTCCT-C-----TACA--G--------CCCTA----TC-G------------G-AC---C----------C 4191
H1O.CM.91.MVP5180 C-----A---G----A---ATG--TG-A-TAA----C-----------CAAGGAGC------------------------------T---G--C-----ATCCT-C------ACA--G-----C--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C----------C 4166
H1O.CM.94.BCF06 C-----A---G----AC--ATG--TG-ACTAA----C-----------CAA-GAG-C------------------T----------T---G--T-----ATCC--C------ACA--G-----C--CCCTA----TC-G-----------AG-A----C----------C 4190
H1O.CM.96.96CMA102 C-----A---G----A---ATG---G-ACTAT----C--A--------CAAGGA-A-------T----------------------T---G--C------TCCT-C-----TACA--G---------CC-A----TC-A--G--------AG-AC---C---------RC 3627
H1O.CM.98.98CMA104 C-----A---G----A---ATG---G-ACTAT----C--A--------CAAGGA-A-------T-----------T----------T---G--C-----CTCCT-T-----TACA--G---------CCTA-----C-A--G--------AG-AC---C---G------C 3623
H1O.CM.99.99CMU4122 C-----A---G----A---ATG-----A-TRT----C--AA-------CAAGGA-AC------------------T-------T------G--C------TCCT-C-----TACG--G-----T--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C----------C 3622
H1O.CM.x.pCMO2_3 C-----A---G----A---ATG-----A-TAT----C--A--------CAAGAA-AC------------------T------------C-G--C-----CTCCT-C-----TACA--G--------CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C---------CC 4189
H1O.FR.92.VAU C-----A---G----A---ATG---G-A-TGT-------A--------TAA-GA-A-------------------T----------T-C-G--C-----ATCTT-C-----TACA--G-----C--CCCTA----TC-G--G--------AG-AC-G-C-----G----C 3703
H1O.SN.99.99SE_MP1299 C-----A-G-G----A---ATG---G-A-TAT----C--A--------CAAGGA-AC------T------CA---T--C-------T---G--C-----CTCCT----G--TACA--G--------CTCTC----TC-G--G---------G-AC---C----------C 4190
H1O.US.99.99USTWLA C-----A---G----A---ATG---R-A-TGT----C--A-----C--TAA-GAGAG------------------T----------T---R--C-----ATCCT-C-----TACA--G-----C--CCCTA----TC-A--G--------AG-AC-G-C------R--GC 3620
H1O.US.x.I_2478B C--C--A---G----A---ATG---G-ACTA-----C--A--------CAA-GA-A-G-----T-----------T---------A----G--C-----CTC-T-C-----TACA--G--------CCCTA----GC-A--G---------G-AC---C----------- 4193
H1N.CM.02.DJO0131 C-----A-----------------T--CCT---G--C--A--A-----A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TC-G-----A-----CT----C------A-------------A--G--G-GC-----------AG--C-C------------- 3643
H1N.CM.95.YBF30 C-----A---G-------------T--CCT-A-G--C--A--A--G--A---CGG--T-----------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----TT----G------A-------------A--G--G-GC-----------AG--C-C------------- 3731
H1N.CM.97.YBF106 C-----A---G-------------T--CCT-T-G--C--A--A--G--A---CAG----C---------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----CT-----------A-------------C--G--GGGC-----------AG-AC-C------------- 3729
H1P.CM.06.U14788 T-----A--RG-A--A---G-----G-G-TGT----C--AA-A--A--A---GA-C-G-CT-----------------C-------TG-----R--T--CTC----ACT--------------C--CCCCY----GC-AA----------AG-AA-G-C----------- 3608
H1P.FR.06.RBF168 C-----A--AG-A--A--RG-----G-GCTGT----C--AA-A--A--A---AA-C-G-CT-----------------C-------TG-----G-----CTC----ACT--------------C--CCCCC----GC-AA----------AG-AA-G-C----------- 3598
CPZ.CD.06.BF1167 T------C--G-A--A-----G--T--ACTG--G--A--AA-A---G-AAA-GA-A-G--C--------G-----T--C-------TGC--------T-A----G-ACT--T--C--------C--CCCCC----AG-GG--------C-AG-A-----G--T--A---G 4239
CPZ.CD.90.ANT C-----AC-AG-A--A-----G--G---CT-A-G---C-AG-------AAC-GGCCC---C--T-----C-----T--------------G---G--T-G----GTACC------------------CCCC----GG-AG-------CC--A-A----------GA---C 3576
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 T--------AG-A---C-GAC---TG----------CC-A--A---G-A-A-CATAT---T--------C--T--T--C-------TG--------A-----CT-T--G--------------G-----A--G--T---TT---------AG------------------ 3723
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 C--C--AC-AG----A-----G--TG-CCTCA-G--C--A--A---G-A---CA---------T-----C--T-----T--G----TCC-------A-----CT-----------A-------------A-----A-----G--------AG-AC-T------------- 3709
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 T-----A-GAG-A--AC-G-----T--A--C-----CC-A--------A-A-G----G-----------T--T--------------------G---------T----G--T--CATT-----------CA----A-----G------------C--G-G---------- 3703
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T-----A--AG-A--A---------G---TAA-G--C--A-----C--A---CAG-----C--TG-G--C--T-----C-------TGC-G------T-A---T----C-----C--C-----------TA----A-----G--------AG------------------ 3679
CPZ.CM.98.CAM3 T--------AG-A--AC-GAC---TG----------A--A--A---G-A-A-CATAT---T--T-----C--T--T--C-------TG-----G--A-----CT-C--G--------------G-----A--G--T----T---------AG----------G------- 3548
CPZ.CM.98.CAM5 T--------AG-A--AC--AC---TG-------G--A---------G-A-A-CATAT---C--T-----T--T--T--T-------TGC-------A-----CT-T--G--------------------A-----AGGGTCT--------AG------------------ 3839
CPZ.GA.88.GAB1 T------C-AG-A--A---A-G--TT-GCT---G--C-----------A-ATCA-C-G--T--------G--T-------------TG-----G--T-----GT----G--------C-----------A-----------G--------AG-------T-----A---- 4198
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 T--C--A---G-A--A---G-G---C-CAGAA----CC-A-----C--A--GCA---------TG-G-----------C-------TG--G--------AA-TT-C--------C--------G-----AA----G--------------AG--C-------G--A--G- 3530
CPZ.TZ.00.TAN1 T-----AC-AG-A--A---TGG---G-AG-------C--AA-A--C--A---GC-C-G-----T-----C-----T--C-------TTA-G---G-TT-A--G-G-TT---------------C--CCCCA----AG-G-----T--TC-AA------C-C-----AC-G 3781
CPZ.TZ.01.TAN2 ---C--AC-AG-A--AC--TGG-----AG--T-G-----AAGA-----A---GC-C-G--G--------T-----T--T-------TTA-----G--C-A----G-TTG--T-----G-----C--CCCCA----AG-G-----T--TC-A--A--G-CCC-G---AC-G 3786
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------C-AG-A--AC--TGG--TG-AG--T-----C-AA-------A--G-C-C----------------------C--G----TCA-G--GG-AC-G----GGATG--T-----------C--CCCCA----TG-GG----C---C-AA-AC-C--GC-G--AA-TG 3778
CPZ.TZ.09.UG38 -------C-AG-A--A---TGG---G-GG--T-G--A--AA-A-----A---GC-C-------------G--------C-------TTA-------TC-A----G--TG--T-----------C--CCCCA----AG-A-----C---C-AA-A----CC--T--A-C-G 3755
CPZ.US.85.US_Marilyn T-----A---G-A---C-CAC---GG-A--CT----A--AA-A-----A-AGAATAC---T--TG----C--T-G---C-------TC-----------C--CT-T--G-----C--------------A--G--------G--------AG-A--------G--A---- 4197
MAC.US.x.239 T-----AC-AG-A--A--GG-----T--CTCA-G--A---ACA--C--A--GCC-A-G-C---T--TA--GT---T----------TTA-G-----A--AAC--G-TGC--TACAG--TCA--GAGCAG-C----T--------------AG-AA-G--T------TC-G 4436
Pol __T__N__Q__Q__A__E__L__E__A__F__L__M__A__L__T__D__S__G__P__K__A__N__I__I__V__D__S__Q__Y__V__M__G__I__I__T__G__C__P__T__E__S__E__S__R__L__V__N__Q__I__I__E__E__M__I__K__K__
H2A.DE.x.BEN C------C--G-A--A---G---TCT--CGGA-G--AC--GCA--C--A--CCC-A-G--T--T--CA--GT---T-----G----T-A-G--G--AG-AGC--GC--G---ACAG-GTCA---AATAGAA----G--C--G--C-----AG-AA-G-----G------G 4519
H2A.PT.x.ALI C------C-AG-A--A---G----CT-CGCG--G--AG-AACA--C--A--TCC-A---CC--T--TA--GT---T-----G----T-A-G-----AG-AGC--GC--G---ACAG--TCA---AATAGAA----A--------C-----AG-AA-G------------G 4512
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST C------C-AG-A--A---G----CT--GCGA-G--AG-AACA--C--A--TCC-A-G-CC-----TA--GT--------------T-A-G-----AG-AGC--GC------ACAG-GTCA--GAGTA-AA----A--------C-----AG-AA-G------------G 3964
H2B.CI.x.EHO -------C-AG-A---C-TG-----T--GCA-----AC-A-----C--A---CC-C-G--C--T--CA--GT---T----------TCA-G-----AG-AGCT---------ACAG---CA------CC-A----A-GAG-------T--AG-AA-G--C---------- 4490
H2B.GH.86.D205_ALT ---C--AC-AG-A--AC-TG-----T--GCAT----A--AACA--C--A-A-CC-C----T-----CA--GT---T----------TCA-G-----A--AGCT-----G---ACAG---CA------CCAA----AGCAA-------T--AG-AA-G--C-----A--GG 4492
H2G.CI.92.Abt96 ---C---C--G-R--AC-TG-G---T--GCAA-G--C--------C--A--TCC-A----C--T--CA--GTR--T--C--G----TCA-G--R-----AGC--GR------ACGG---CA-----CCC------A---A-------T--AG-AA-R--T-----A---R 3846
H2U.FR.96.12034 C--C--AC-AG-A--A---G----CT--GC-A-G--C--AG-A-----A---CC-A----------T--G-----T---------AT-A-G-----A--AGC--G---G---ACAG---CA--G--CCCAC----A-G-A----C-----AG-AC-T----GG--A---G 3998
COL.CM.x.CGU1 -------C-AG-A---C-GAC--G-G---TG------C-AA-AC--GG-CC-AA-AG-A-G--TT-G---------AGT-TT-----------G--A---ACT-GG--G---T--G-TCAGCTTC--TCTAGTAGAGGGG-G--T--TC--GCAGGT--GGCT--A---G 3906
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 C-----A---G-A--A---AC----G--CTCA-G--C--AG-A---AGT--GGA-A-G--G-----------G-----C--G----T-C--AAC--AC-AAC--A---C--CACAACC-C----CAT--A-----AG-GA-------TC-A--AC--CAG--G--AC-GG 4124
DEB.CM.99.CM40 T--------AG-A--A---G----C--A-TGT-G--C---G-A--AGGCCC--C-A--A-G--T--------------C--G------C-G--G--A---TT--A---C---TC-G-G-CA---CATA--A----AG-AA-GG-----C--GCC--GCA-GGG--A---C 3943
DEB.CM.99.CM5 C-----A---G-A--A---G----C--CCTA--G--C---G----GGGACCC-CCA-GA-G-----------------C--G-----T--------AT-GTT--A---C--CACGG---CA---CAT---A----AG-AA-G--C---C-AGCC---CA-G--------C 3937
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 C-----A---G-A--A---AT--G-G-C-TAA-G--C--A--A---AGTCCCAACA-G--C--------C--T--T-----------CC----C-----AGC--GTAC---CAC-AC-TC----CATC--A----GG-A--G--C---C-AGCTA-GCA-GGC------G 4027
DRL.x.x.FAO C---------G----A-----G--C---CTGT----C---A----C--T--TCC-A----C--T-----G--G--T-----G--C--CA-G--T--A--ATCCT-CTCC-----AATC-----CAATCCTA----G--------T-----A--AA-G--C-GT--A---G 3704
GOR.CM.04.SIVgorCP684con T-----A--AG-A--AC--G-G---G-CCTCT-G--C---G-A--A--A--GAA-A-T--T--T-----G--------C--G----TGC-G--G--T---GC----AGT--T-----------C--CCCC-----AC-GA-----------G-AA-G-C--C---A---- 3593
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con T--------AG-A--AC--G-G---G-CCTCT-G--C---G-A--A--A--GAA-A-T--T--T-----G-----T--C--G----T-C----G--T---GC----AGT--T-----------C--CCCC-----GC-GA-----------G-AA-G-C--C---A---- 3673
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 T--C--AC-AG-A--A---AC----G--A-GA-G--A---G----CAGT---GA-A-T-----T-----C-----T--T-------T-A-GAAC---T-GAC----TGT---C-GG-----A-C---CCC-----GG-A--G------C-AGCCC----G------AGGC 4310
GSN.CM.99.CN166 -------C-AG-A--AC-C--T---G--CT-T-G--A--AA-A--AGG-CC-CC-A--A-G--TC-G--C-----T--C--G----T-A-G--G---T-G---AGT--G-----GGT-TCCACC--T-C-C----GG-A-----C---C-AG-AC-GC-----------G 3865
GSN.CM.99.CN71 ------AC-AG-A--AC-C--G---G--CT-T-G--A--AA-A--AGGACC-CC-AG-A-G---T-G--C-----T--C-----C-T-A-G--G---T-A---AGC--------AGT-TCCACC--TCCC-----GG-A-----C---C-AG-AC-GT--GGG--A--GG 3847
LST.CD.88.SIVlhoest447 C-----AC-AG-A--A---G----TG-C-TAT-G--A--AAGA--CAGTAAGAGCAGG--C-------------------------TGA--AA-G-TT-ATCTCA--GG--TACAG---CA---CATCCTG----A--A--G--T------G-A-GT-A---G--A--CC 3408
LST.CD.88.SIVlhoest485 C-----AC-AG-A--A---G-G--TG-C-TAT-G--A--AA-A--CAGTAA-AGCAGG--C-------------------------TGA-GAA-G--T-ATCTCA--GG--TACAG---CA---CACCCTG----G--G--G--T------G-A-GT-AG--G--A--CC 3408
LST.CD.88.SIVlhoest524 T------C--G-A--A---G-G---G-A-TGT-------A--A---AGCAA--C-AC---T-----------T-----C-------T-A-GAAGG--T-AAGTCAGAG---TACAG---C---GCATCCTA----G--GA-C--C---A--G--C-GCAG--G--A--TG 3405
LST.KE.x.lho7 -------C-AG-A--AC--G-G---G--CTAA-G--A--A--A---AGCAATAGTA-------T-----------T----------T-A-GAA---AT-GTC-CA-AG----ACAG---CA---CACCCCA----A--AG-C--C-----A--A-GC-AGC-G--A--TC 4492
MND-1.GA.x.MNDGB1 C------C----A--A-----T---G-AA-A------C-AG-A---AGT---AGTT-T--T--------------T----------T-G----T--AC-AGC-AGCAG---TAC-G---CA--TCACCCCA----A--GG----------ATTAA-G-A-GG---A---- 3824
MND-2.CM.98.CM16 ---C--A--AG-A--A--GG-G-----AA-AA-G--A--A--A--C--A---CC-A-------T-----G-----T-----G-----TA-G--T---C-ATCG---GC---C--C---TCA--CAACCCCA----A-GAG----T-----A-TCA-G--CC-C------G 4138
MND-2.GA.x.M14 T--------AG-A--A---G-G-----ACTGT----C---A-A-----A--TCCTAGG-C---T-----C-----------------------C--AC--TC---CACT-------G-TCA--CAACCCTA----T-GAG-------CA-C--AA-G---GCC--A---G 4065
MND-2.x.x.5440 C-----A---G-A--A--GAC---T--AA-GA-G--------A-----A---CCCAGG--G--T-----C--T--T--C--G------C----C--AC--TC----GCC--------GTCA--CAACCCCA----T-GGG----------A-TCA-G---GGC------G 3698
MNE.US.x.MNE027 T-----AC-AG-A--A--GG-----T--CTCA-G--A---ACA--C--A--GCC-A-G-C---T--TA--GT---T----------TTA-G-----A--AAC--G-TGC--TACAG--TCA--GAGCAG-C----T--C-----------AG-AA-G--T------AC-G 3904
MON.CM.99.L1_99CML1 C--C--A---G-A---C--G-G--CG-G-TA-----CC-CAGA---GGACC-CCTC-GA-G------A-T-----T--T--G----T-C-G--C--TC-AGCCT-CTGC--G--GATCTCA---AGTCCCA----GG-GGCC--C---C--G-AC-CT----------CC 3840
MON.NG.x.NG1 C--C------G----AC--G-----G-GCT-T----A-----AA--GG-CCCGCTAGTA-G--T-----------------G----TCA-G------C-AGC-T--A-G-----GGTCTCG--G--CCCAA----AG-GA----C--CC-----C-CC--GG---AA-GC 2433
MUS-1.CM.01.CM1239 C-----A---G-A--AC--G----TG-C-TGT-G--C---A-A--AGGCCCTCCCAGCA-G--T-----C-----T--C-------TGC-G--G--AG-GGCTT-T-----CC-AG--TCCACC--GCCC--G--AG-AG-------TC-A--A---C-G-CC-----GG 3817
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 C--C-----AG-A--A--GG-G---G-C-TAT-G--C--AA-A--AGG-CCTCCTAGGA-G--TT----C-----T--T--G----TC-----G--AG-AGCTT-T--G---C-AG--TCCACT---CCA-----AG-G---------C--G--C--C-GTC---A---G 3827
MUS-2.CM.01.CM1246 C--C---C-AG-A---C-C-----C---CTCT-G---C-AAT----GG-CC-CC----A-G---C----------T--T-----------G-----A--CAC----GC------GGT-TCA--G--CCCTC-G--GG-G--G------C----AA-GC-G-GC--AA-TG 3925
MUS-2.CM.01.CM2500 C--C--A---G-A--A--G--G--T--A-TAA-G--CC--ACA---GGACC-CC-A--A-G--------G-----T--C--G-----CC-G--T-----CAC----GC------GAC-TCA--G--TCCCC-G--AG-GA-G--C---C-A-----GC-C-CC--A---G 3884
OLC.CI.97.97CI12 T--------AG-A--AA--AG---T---ATAGA---CC-TAG---C--AAA-AGT--G--C--T--T--------T---TTG-----CA-G-----AG-GTT--AGA-------AGTGTC----GA-CCCC-CA-AC-AG--T-----A--G----GGAG--G--A---- 4002
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 C---------G-A--A---G-G--TG-ACT-T-------AA-A-----A---AA-AG------T--------------T-------TG--T--C--AT-AGC--G-AGT-----CACT-----GAGTCCC-----AC-G--G-----------AC-----GGG--A---G 3408
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 T-----A---G-A--A--GG-G---G-C-TAT----A--AA-A-----A--GAA-A-G-----T-----------T-----G----TG--T--C--AT-GGC--G-AGT-----CACT-----TAGTCCTC-T--AC-G--G--C-----A--A------GGG--A--GG 3426
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 T-----A--AG-A--A---G-----G-A-TA--G--A--AA-A-----A--GCCTA-------------C-----T-----G----TT-AT-----TC-AG--------------ACT-----C----G------G-CAG----T---A-T---A-G---GGG--A---G 3616
RCM.NG.x.NG411 C-----A--AG-A------GG----G-A-TA--G--C--AA-A--C--A---AA-AGG-----------------T--T-G-C---TG--T--C--AT-AGC--G-AGT-----CAC------GAGCCCCC----AC-A--G--T-----A--AA-G---GGG------G 3631
SAB.SN.x.SAB1 C--C-----AG-A------G-G--C---CTGT----C--AAGA--C--T---AGCA-------T---A-------------------TA-G--T--T--AGC--GGG----TACAG--TCA--TAATA-CA----AC-A-----T------G-AC-------G-----GG 4535
SMM.CI.79.SIVsmCI2 T-----A-GAG-A--A---G-G--T---GC--C----C-TAGA---G-A---CC-A-G-C---TG-G--G----------------TTA-G--T--TG-AGC--G---C--TACGG-G-CA--C--TCC-C----A---G-G--C------G--C-------G--A---G 3556
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 C--------AG-A---C--G-----T--CT-A-G--AA----A--C--A--TCC-----C---T--TA--GT---T--C-----C-TTA-G--G--TG-AGC--GG--G--TAC-G--TCA---AATA-CC----A--------T-----AG--A-G--C------AC-G 3515
SMM.SL.92.SIVsmSL92A C--C---C-AG-A--AC--G-G--CT--GCAA-G--CC-AGCA--C--A--GCCGA---CT--T--T--C--------T--G----TG-----G--TG-GTT--G-------ACAG--TCA-----TCCAA----A---G-G------A-C--TA-G--GTT---A---G 3517
STM.US.89.STM_37_16 T-----AC-AG-A--A---G-----T--GCCA-G--C---GC---C--A--TCC-A---C---T--T--GGT--------------TGA-G--------AAC--G---G--CACAG--TCG--GAGCA-------A-----G--------AG-AA-G--T---------G 4083
SUN.GA.98.L14 C------C-AG-A--AC--G-G--T--AA-AA-G--C---G-----AGTA-GAGCTC---T--T-----------------G-----C---A--C-GC-CAGTAAGAG---CACAG---CA--T------C----A--GG-G--CG------TCA---GGC-------CC 4491
SYK.KE.x.KE51 C-----A---G--------G-----G-A-TAA-G--A--A--A--C--A---CC------T--------------T--T--G--------------AT-AATGAACTGT--TACATCCTCG---CACCCAG-----G-A--G--T--GC-AA--GCT--GG-G--A---- 3992
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---C--AC--G-A--A---G-G-GCT-GCTCA-G--A--------C--AAA-GACA-------T------GT---T--------CT-T-AT--C--TC--ATGA--TGC--CAC-A-C-CA---CACCCAA----GG-G--G------C-AG--GCC------------G 4337
TAL.CM.00.266 C--C--A---G-A--A--GG-----G-ACTAT-G--AC-CA-A-----A--GCCCA-G-----T-----C--------T--G----TC-AT--C--AT-GGC--G-AGC--CACAG---CA--TAACA--A--A-AG-AG-C--T--CC---TAC--C---GC-----GG 4103
TAL.CM.01.8023 T---------G-A--A---G-----G-GCTAT-G--A--AA-AC-C--T--TCC-A-G-----------C--------T-------TC-AT--C---T-AGT--G-A-T--CACAG-G-CA--CAACA--A----GG-AG-C--C---C-----C--T--GGC------G 3601
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 G--C--AC-AG-A--A---------G-CCT------A--AA-AC--AGTAAGAGCA----T--T--------G--T-----G----TCA-G------C-GAC---------TACA--------C--C-T-C----A-----------T--AG-AA-G--T--T--A--TG 4336
VER.DE.x.AGM3 ---C---C-AG-A--A---ATG--C--AA-AA-G--AC-AG-A---AGT--GCCTA-T-----------------T------------A-G-----AT-AACT--C-----CACA--G-----C---CCC---A-AG-A-----T----CA-TAA-GG--C----AC-TC 3859
VER.KE.x.9063 ---C---C-AG-A--A--GGT---C--AA-AA-G--C---G-----AGT---GA-A-------------------T-----------CA-G-----AT-GAC------G--CACA--------C--CCCA-----AG-A--G--C----CATTAA-GG----G--AAGGG 4364
VER.KE.x.AGM155 ------AC-AG----AC-GAC---C--AA-AA-G--C---G-----AGC--CCCTA----C--T-----------T-----------GA-G--C--AT-GAC------G--CACA--G-----C--CCCAC----AG-A----------CA---A-GG--C-G--A---G 4356
VER.KE.x.TYO1_patent C------C-AG-A--A---AC---T--AA-AA-G------G-A--CAGT--GCCTA-T--G-----------------T---------A-G-----TT-GAC---------CACA--------T---CCA-----AG-G-----T----CCTTAA-G---C-----C--C 4361
WRC.CI.97.97CI14 T------C-A--A--A--GAT----T-AA-A-----AC-AG-A---GG---TCA-A--A-G--T---A-C------AGT-------TCA-G--G--AG-AA---AT--T--CACAATG-----G--TCCT-----AC-GG----T--T--ATT-----A-GGG--A---G 4431
WRC.CI.98.98CI04 T------C-AG-A--A---GCG--TT-GA-GT----CC-AG-A---GG---T-C-A-GA-C--T--TA-T-----TAGT-------TTA-G-----AG-AA---AC--C--TAC-ATT-----G----CTC----AC-AG----T-----T-TTC---A-C-G--A---G 4446
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -------C--------C-GATT---T-AAGAA-G--A--AG-A--CAGTTC-GATA-G-----T---A-C------AGT-------TT-----------AA---AT--C---AC------------TCCC---A-GC-AG----------C-TTC---A-GGG--A---G 3360
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
H1B.FR.83.HXB2 AGGTCTATCTGGCATGGGTACCAGCACACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGA...ATCAGG......AAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGAT...AAGGCCCAAGATGAACATGAGAAA...TATCACAGTAATTGGAGAGCA 4292
Pol K__V__Y__L__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__.__I__R__.__.__K__V__L__F__L__D__G__I__D__.__K__A__Q__D__E__H__E__K__.__Y__H__S__N__W__R__A_
H1A1.UG.85.U455_U455A -A-----C---T-------------G--------G--------------G---------------------T-----...------......--G--G--------------G------...-----T-----G--C-----A---...------T-C--C--------- 3738
H1C.ET.86.ETH2220 G------C---T----------------T--------------------------------------A---AG----...------......-----G--G---C--------------...-----T-----A--G-----A---...--------C------------ 3684
H1D.CD.84.84ZR085 -------C-----------------T---------------------------------------------AG----...------......--------------G------------...-----T-----G------------...--------C------------ 3814
H1F1.BE.93.VI850 G------C---T----------------------G------------------------------------------...G-----......---A----G-----------G------...-----A-----A--------A---...-------AC-----------G 3632
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------C---T----------------------G-----------------------C------------AG----...------......------------C-------C------...--A--------A--G-------G-...-------AC--C--------- 3689
H1H.CF.90.056 -------C---T-------------------------------------------------------T---T-----...G----A......-----G------C-------G------...--A--T-----A--------A-GG...-----T-AC------------ 3639
H1J.SE.93.SE9280_7887 -------C---T-G--------------------------------------G------------------T-----...------......-----G--G---C-------G------...--A--T-----A--T-----A---...-----T--C------------ 3606
H1K.CM.96.96CM_MP535 G-A----C--AT-----------------------------------------------------------------...------......-----G------C--------------...-----T-----A--------A---...-----T-AC--C--------- 3488
H1O.BE.87.ANT70 ----G-----TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT...--T--A......-G---C--G--CC----A--------C...C----A-----A--T-----A---...-----T----------A---- 4346
H1O.CM.91.MVP5180 GA--G-----TA-------T--T--T--------C--A------------A--A-------------A--CAAA-AC...--T--A......-G---C--G--CC-G--A---------...C----A-----A--T-----A---...-----T--------------- 4321
H1O.CM.94.BCF06 -A--G-----TA-------T--C--T--------C--A------------A--A-------------A--CCAA-AT...--T--A......-GG--C--G--CC----A---------...C----A-----A--T-----A---...-----T--C------------ 4345
H1O.CM.96.96CMA102 -A--G--C--TA-------T--T--C--T--R--T--A--R---------A--A-------------A--CAAG-AT...--T--A......-G---C-----CC----A--------C...C----A--G--A--T-----A---...-----T--C------------ 3782
H1O.CM.98.98CMA104 -A--G--C--TA-------T--T--C--T--G--T--A--G------------A-------------A--CAAG-AT...--T--A......-G---CT----CC----A--G------...C----A--G--A--T-----A---...-----T--CM----------- 3778
H1O.CM.99.99CMU4122 ----A-----T--------T--T--T--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT...--T--A......-G---C-----CC----A--K-----C...C----A-----A--T-----A--G...-----T--C------------ 3777
H1O.CM.x.pCMO2_3 ----A-----T--------T--T--T--T-----C--A------------A--A-------G-----A--CAAG-AT...--T--A......-G---C-----CC----A--G-----C...C----A-----A--T-----A--G...-----T--C------------ 4344
H1O.FR.92.VAU -A--G-----TA-------T--T--T--T-----T--A--G---------A--A-------------A---AAA-AT...--T--A......-G---C-----CC----A---------...C----A-----A--T-----A---...-----T--------------- 3858
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----G-----TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT...--T--A......-G---C-----CC----A--------C...C----A-----A--T-----A--G...-----T--C------------ 4345
H1O.US.99.99USTWLA -AR-G-----CA---R---T--T--T--------C--A--G---------A--A-------------A--YAAA-AT...--T--A......-G---C-----CC----A---------...C----G--G--A--T-----A--G...-----T--C----R------- 3775
H1O.US.x.I_2478B ----G-----TA-------T--T--T--T-----C--A------------A--A-------------G--CAAG-AT...--T--A......-G---C-----CC----A--------C...C----A--G--A--T-----A---...-----T--C------------ 4348
H1N.CM.02.DJO0131 GA--T-----CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A---...--T--A......------T----CC-------T-----A...--A--------A--T-----R-G-...-----------C--------- 3798
H1N.CM.95.YBF30 GA--T-----CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A---...--T--A......---A--T----CC-------T-----A...--A--------A--T-----C-G-...--------C-------A---- 3886
H1N.CM.97.YBF106 GA--------CT-T--------T-----T-----T--------------G--G--------W-----T--CT-A---...--T--A......-R----T----CC-------T-----A...--A--------A--------A-G-...----------------A---- 3884
H1P.CM.06.U14788 ----A--C--RT----------------------C--A--G--T-----RA-YA----Y-----------YAAR-AC...--T--A......-G---GT----C--G--A--C-----C...C-A--A--G--G--T-----A---...--------------------C 3763
H1P.FR.06.RBF168 -A--A--C--AT-------G--------------C--A--G--T------A-TA--------C--------AAA-AC...--T--A......-G---GT----C-----A--C-----C...C-A--A--G--G--T-----A---...-----------C--------C 3753
CPZ.CD.06.BF1167 CA--T---T-AAAT--------T--T-----------A-----G------G----------------A--CAAAAAC...--T--A......-----T--T--CC----A---------...C-A--A-----A--T-----A-G-...-TC--T----------A-ATG 4394
CPZ.CD.90.ANT --A-T--C--CT-C--------------T-----C--A--------------G-----C------------CAA--G...-----A......C----C--C---C-G--A--C------...--A--T-----G--C-----T---...-----T--C---------T-- 3731
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -AAG---C--CT-------G--------------------------------G-----------------CT-----...--T---......-G---T--C--C--------T------...-----A-----A--------A---...-----T-A------------T 3878
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 GAA-A-----TT-C--------T-----T-----T-----------------GA----C-----------CA-A---...------......-----CT----CC-------T------...-----T-----A--------A-G-...-----T----------AG--- 3864
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --A-T-----TT----------------------G------------------A----C--------T-----A---...------......-----C--T--CC-G------------...-----------A------------...--C----AC-------A---T 3858
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -AA-T-----AT------------------G---T--A--------------G---------C----T---T-A--G...-----A......-----T--T--C--------------A...--A--T-----A--------A-G-...--C---TC--------AG--- 3834
CPZ.CM.98.CAM3 -AAGT--C--TT-------G--------T------G-------------------------------T---T----G..A-----A......-----T--C-----------T------..T---CA-A-G--A---------G--A..-----T-AC-----------T 3706
CPZ.CM.98.CAM5 -AAGT--C--CT-------G------------------------------------------C----T---T-A--C...--T--A......-----C--C--C--------T--C---...-----A--G--A--------A--G...-----T-AC--C----A---T 3994
CPZ.GA.88.GAB1 -AA----C--CT-C--------------------T--A-----------G-----G-----------------A---...------......-----G-----CC-------------C...-G---------A--------A-GG...-----T----------A---T 4353
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --------T--A-------------------------A--------------G--------G---------AG---C...-----A......--G--G--------------T------...-----A-----A--C-------G-...-----T--C--C--------C 3685
CPZ.TZ.00.TAN1 CAA-T-----A--------------C--T-----T--A--G--T------G-------C-----G--T---AAAAAT...--T--A......---A--T----CC-G--------TA--...G-A--A--G--A--C-----T---...----------------A---T 3936
CPZ.TZ.01.TAN2 CAA-A--------------------C--T-----C--A--G--C-----GG-------C--------T---AAAAAT...--T--R......---A--T----CC----------TA--...G-------G--G--C-----C---...-----T--C-------AG--C 3941
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 CA--G-----A-----------T--T--T--------A-----C-----GG----------GC--------AAAAAT...--T---......-----C-----------A--G---AC-...G----A--G--A--T-----T---...-----T----------A---- 3933
CPZ.TZ.09.UG38 CA------T-A--C-----T-----C--T-G------A--G--C------G-------C--G-----T--CAAAAAT...-----A......-G------C---C----A-----TA--...G----A--G--A--T-----T---...-----T----------A---- 3910
CPZ.US.85.US_Marilyn -AAGT---A-CT----------------T------------------------A--------C--------T-A--G...-----A......-----T--T--CC-------C------...--A--A--G--A--C-----C---...-----T----------C---T 4352

Pol RNAse H end Pol p31 Integrase start
MAC.US.x.239 -AA-T---G-A-----------------------T--A--------CC--G--A----CC-CC----T---CAA--G...--T--A......C----T--C--C--G--AAAG-----G...CCA--A-----A--------T---...--C--T------GTA-A--A- 4591
Pol S__E__I__Y__V__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__Q__E__I__D__H__L__V__S__Q__.__G__I__.__.__R__Q__V__L__F__L__E__K__I__.__E__P__A__Q__E__E__H__D__.__K__Y__H__S__N__V__K_
H2A.DE.x.BEN CA------G-T--------C-----C--T-----C--A--------CC-GG-------CC-T-----A---CAA--C...-----A......C-----T----CC-G--AAAG-----G...CCC--T-----G--------A---...-----T--C-T-ATA-A--A- 4674
H2A.PT.x.ALI CCA-----G-T--G-----C-----C--------C--A--G------C-GG-------CC-T-----A---CAG--C...-----A......C-----T-G---C----AAA------G...CCA--T--G--A--------A--G...-----T--C---GT--A--A- 4667
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST CAA-----G-T--------C-----C--T-----C--A---------C-GG-G------C-C-----A---CAG--C...-----A......C-----T----CC----GAA------A...CCC--T--G--G--------A---...-----T--C---GTA-A--A- 4119
H2B.CI.x.EHO -AA-A---G-A-G------------T-----G---C-G--T--T---C-GG-------CC-CC----G--CCAA---...--T--A......C--A-C------C----AAA------A...CCA--T-----A--------A---...-----T-A----GTA-A--A- 4645
H2B.GH.86.D205_ALT CA--A---G-A-G------------T-----G---C-G--T--T---C-GG-------CC-CC----A---CAA---...-----A......C-G--CT-G--CC----AAA------A...CCA-----G--A--G-----A---...-----TG-C---GTA-A--A- 4647
H2G.CI.92.Abt96 CTC-A---G-A-G------------T--T--------A-----T---C--G-G-----CCRTC----A--CCAG---...--T--A......C----------C--GR-AAA------A...CCT--T-----A--------A--R...-T---T------GTA-A--AG 4001
H2U.FR.96.12034 CA--G---G-T-GC--------T--T--T--G--T-----T--C---C--G--------C-T--G--G---CAG---...--T---......C-------G---C----AAA------A...CCA--T--G--A------------...--C--T--C---GTT-A--AG 4153
COL.CM.x.CGU1 CCA-TC--G-A--C---TGT--------T-----G--A-------------TGA-----C--AAG--A......---...G-A--A......C-G---A-G-GGA-----AA------A...GCA--AG----A--C---C-A--G...-T---T------GT-CAGTAT 4055
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -A--A-----TCAG-----G-----T--T-----TC-G-----T---------A-------------T---AAG---...--T--A......--GA-C--T---C----AA--G----A...G----T--G--A--T--C--T---...--C-------------A-CAG 4279
DEB.CM.99.CM40 -AA-T-----A--------------C-----G-----A-----------C--G------------------AAA---...--A---......-GGA-C--C--C--G--AA-GG----G...G-A--------G--C-----A---...--C--TG-G-------A-CA- 4098
DEB.CM.99.CM5 ----A-----TAAT-----------C--------T--A-----G-----T--G-----C-----G--A---AGA---...--A---......-G-A-C-----C--G--AA--G----A...G----T-----G--T---------...-----TG---------A-CA- 4092
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -AA-A--CA-CA-C-----T-----C-----------A-----C---AC-G--A----C--GC----T---AAA--G...-----A......C--A-C-----C-----ACA---TCCA...C-A--T-----A--------T---...--C--T--C-------A--AG 4182
DRL.x.x.FAO CA--T--CT-AAAT--------------T--------A-----T-----GG-G-AG--C---C----T---AGA---...--A--A......C----GT----CC-----AAC--G--A...--A--A--G--A--------TTT-...--C--T-A----------T-C 3859
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -A------T-A--C-----------T--------T--A--G--------GG--A----C------------AAA-AT...-----A......-G---CT----CC----A--C------...C-A--A--G--A--T-----A---...--------------------- 3748
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --------T-A--T-----------T--------T--A--G---------G--A----C------------AAA-AT...-----A......-G---CT----CC----A--C------...C-A--A--G--A--T-----A---...--------------------- 3828
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -------CT-ACA------------T--T--G--G--A-----C---AC-G--A-------------A--CAAA---...--A--A......C-GA-C--C--C------A-------A...G-A--A--------C----CA--G...--C--T-AC---------AGT 4465
GSN.CM.99.CN166 CCA----CT-AAGT-----T--G--------G-----A--------CAC-G-G--G--C-----------CAAG---...---C-C......C----G--T--CC-G--AAAC-----G...CCT--AGT---A--C-----A--G...-----T----------AGTAC 4020
GSN.CM.99.CN71 CC-----CT--AGT-----T--------------G--A--------CAC-G-G-----C-----------CAGA--G...---C-C......C-------C--CA-G--GAAC-----G...CCC--AGT---G--C-----A---...-----T----------AGTAT 4002
LST.CD.88.SIVlhoest447 -A--G-----A-G------------T--------T--A--G------C--G-------CC-CC--------AAA---...--T--ACAAAAAC-------G---C---GAAAG-----G...CCC--A--G--A--GT--AGC---...-T---T-A----GCT-A--AT 3569
LST.CD.88.SIVlhoest485 -A--A-----A-G------------T--------T--A--G------C--G-------CC-CC--------AAA---...--T--ACAAATAC-------G---C----AAA------G...CCA--A--G--A--G---AGC---...-T---T-A----GCT-A--AT 3569
LST.CD.88.SIVlhoest524 CA--T--C--A-G------------T--T-----T--A--G-----CC-GG-GA-----C-------T-T-AAA---...--T---ACAAAAC-G--CA-G---C-G--GAAG-----A...CCA--TGT---A--G----GA--G...-T-----A----GCA-A--AC 3566
LST.KE.x.lho7 -A--T-----A-G------G--T--T--T--------A-----T---C--G-G-----CC-CC----A---AAA--T...--A--ACAGAAAC-G--CA-G---C----AAAG-----A...CCT--AGT---A------AGC---...-TC--T-AC---GCA-AG-AT 4653
MND-1.GA.x.MNDGB1 -AA-T---T-AAGT---C----------------G--A-----G-----G---A-------GC----A---T-A---...-----A......-----CT----CC--C-AAAT-----A...CCA--A--G--A------------...-----T--C---GAAGC-CA- 3979
MND-2.CM.98.CM16 CA--A--C--A--T--------------------C--A-----G-----G------------C----G--CAGA---...G-A---......C-------G--------A--C------...--A--A-----A--G-----T---...-------A---------G--- 4293
MND-2.GA.x.M14 CT--A--CT-A--------------T--T-----C--A-----C---------A----C--------A--CAAA---...-----A......C----------CC-G--A---------...--A--T--G--G--------C---...--C--T-A----------T-- 4220
MND-2.x.x.5440 --A-T-----CT-------C-----C-----G--T--A-----T--------GA-------------A---AAG---...--A--A......C-G--------------G---------...--A-----G--A--------C---...-------A------------G 3853
MNE.US.x.MNE027 -AA-T---G-A--------G--------------T--A--------CC--G--A----CC-CC----T---CAA--G...--T--A......C----C--C--C--G--AAAG-----G...CCA--A-----A--------T---...--C--T------GTA-A--A- 4059
MON.CM.99.L1_99CML1 ----A-TCT--T-------------T-----------A------------G--------CGCC----GG-CCAG---...--T---......C----C--G---A-G--AAATT-G--A...CCC--AAGG--A--T-----A--G...-----T----------A-TAC 3995
MON.NG.x.NG1 ----A---T--T-------C--G--C--------C--A--G---------G----R--C--------A--YCAA--G...-----A......C-G--C--C--CA-G--GAAC--T--A...CCR----G---G--T-----A---...--------C-------A-TAT 2588
MUS-1.CM.01.CM1239 C---A--C--AT-G-----G-----C--T-----T--A-----------GG-T--G--C---C-G--A--CCA----...--T---......C-G--G-----CA-G--GCA------G...CCT--AA----G--C-----A--G...--C--T--C-------AGTAT 3972
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 CCA-A--CT-AT-------G-----C--T--G--T--A-----------GG----G--C--------A-A-AG----...------......C----C-----CA-G--ACAG-----A...CCT--AA-G--A--T-----A---...----------------AGTAC 3982
MUS-2.CM.01.CM1246 CCA---T-A-AT-CC-A--------C-----G--C--A-----G-----GG-------CC-CC----T--CAGG---...---C-C......C-G---------A-G--AAAT-----C...CC---AGTT--A--C--------G...--C--TTC--------AGTAT 4080
MUS-2.CM.01.CM2500 CAA-A--C---T-C-----------C--T--------A--G-----CC-GG-------CC-CC----T---AAA--G...---C-C......C-G--T--G---A-G--AAAC--T--G...CCA---AT---A--C-----T---...------TCC-------A-TAT 4039
OLC.CI.97.97CI12 GAA-A---A-T-G------T--------T--G--CT-A--G--C---C--G--------C-----------AAA---...--A---ACTAAGC----GA-G-----G-CA-AC-----G...CCA--A-----GAGC--CA-T--G...-----TCAA---GCACA-AGT 4163
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -A--G--C--CT-C--------G-----T--G--C--A------------G-G--------------G--CAGA---...--T--A......C-----T----CC-T-----C-----A...--A--A-----A--------T---...-----T--C-----------T 3563
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -A--G--C--CT-C--------T-----T--G--C--A-----------GG-------C--------A---AAA---...--T--A......C----C--C-----------------A...-----T-----A--G-----A---...-----T-A------------- 3581
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 CA--G--C--TT-C-----G--C-----T--G--C--C-----------GG----------------T---AAA---...-----A......C-G-----G--CC-------G-----A...--A--A-----A--------A--G...-----T-A------------- 3771
RCM.NG.x.NG411 -A--G--C--CT-C--------G-----T-----C-----G--------G--G--------------G---CAG---...--T--A......C-G--------CC----C--G----GA...--A--A--G--A--------A---...-----T--C------------ 3786
SAB.SN.x.SAB1 CA--G---A-A-----------T--C--T------G-A--T--C-----GG--A-T------C----T---CAA---...--A--A......C----------CC-G--CA----T--A...G-A--A-----A--G-----T---...--C--TGCC--------GAGT 4690
SMM.CI.79.SIVsmCI2 CCA-----G-T-G------------C--------TT-A--C-----CC-GG--------C-TC----G---CAA--G...--A--A......C-G--C--G---C-T--ACA------A...CCA--A--G--A--G-----A---...-----T--C---GTC-AGCAG 3711
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 CTA-A---G-A----A---------T--T--------A---------CGGG--------C-T--G--T---CAAA--...--T--A......C----T---.-C-----GAA------A...CCA--------A-----------G...-----T--C---ATA-A--A- 3669
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --C-G---G----C-----------T--T------T-G--------CC--G--------C-TC--------CAA---...-----A......C-G--------C-----AAAC-----A...CCA--A-----G--------T---...------------ATA-A--A- 3672
STM.US.89.STM_37_16 CAA-T---G-A-----------------T--------A---------C-GG-G------C-T--G--A---CAG---...--T--A......C-G--C-----CC----AAA------A...CCA--T-----A--G-----A---...-----T--C---GT--A--AG 4238
SUN.GA.98.L14 ----A--C--A-GT--------G--------------A---------C--G--A-----C--C----T--CCAG---...-----AAAGAGAC-G---A-G---A----AAAG-----A...CCA--TGT---A-------G---G...-TC--T-AC---GCAGCCT-T 4652
SYK.KE.x.KE51 --A----CA-AA-C-----T-----C--T--------A---------C--G--------C-------A---AAG---...--T---......---A----G---C-G---AAC--CCCA...--A--A--G--A------------...-------C----GTAGA-TAC 4147
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CCA-A---G--A-------C-----C--T--------A------------GCT--T------C--------AAA---...--A--A......---A-C-----CC----AA----TCCC...C-A--A--G--A--T-----A-GG...--C---TCA---AT-GAGTAT 4492
TAL.CM.00.266 CA-----CT----T---C-G--G--C--------C--A--------------G--G-----G-----A--CCAA---...------......--GA-C--T---G----ACAG--CCCA...G-A--A-----A----------G-...--C--T-A---------G-AT 4258
TAL.CM.01.8023 CT--G--C--TA-----C-------C--T--------A--------------------C--GC-G--G---CAA---...------......-G-A-T--C---G----ACA---CCCA...G-A--A--G--A--G-----A-GG...--C--T-AC-------AG-AC 3756
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 CTA-----T-AA-C--------------T-----G--A--G------C--G--A-------GC----A--CCAG--G...--T---......C----G-----C-----CA----G--A...G-A-----G--ATC------T---...-----T-C-------CA-TTT 4491
VER.DE.x.AGM3 --A-A--CT--CA-------------G-------G--A-----C------G-GA--------C----A---CAA--G...--G---......---A-TT----------AAA------A...G-A-----G--G--------A-GG...--C--T-A---------GAAC 4014
VER.KE.x.9063 CAA-A--C--ACA------G--T-----------T--A--G---------G--A----C--------A---CAA---...--A--A......-G---T------A---GAA-------A...G-A--T-----A--------C-G-...-----T----------A-AAT 4519
VER.KE.x.AGM155 CCA--------CA---------T--T--T-----T--A--G--C------G--A----C--------A--CAAG---...G-T--A......-G-A--T-G--CA-T-GCA-G-----A...G-A--A-----A--------T-GG...-----------C------AAT 4511
VER.KE.x.TYO1_patent -AA-A---T--CAG--------------T--------A-----------GG-GA-------------G---AAA--C...--T--A......-G---TT----C-----AAA------A...G-A--T-----A--G-----A-G-...-----T-A--------A-AAC 4516
WRC.CI.97.97CI14 -AA-A--CA-A-AT-----------T--T-----G--A--G--C---AC-G--A------G------G-----A--G...--T--ATCA...---A-TA-G---C----AAAT---ACA...CCA--AAT---AAGT---ACT---...--C--TCAAGG-----AG--C 4589
WRC.CI.98.98CI04 -AA-T---A-T-AG-----G--------T-----G--A-----T---AC-G--A-T-----------A-----A---...--T--ATCA...------A-G--C-----AAAT---AC-...CCA--GAT---AAGC---ACT---...-----TCAGGGC----A---- 4604
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -AA-A---A-CA-------G--------T-----G--A---------AC-G--A-----GC------A-----A--C...--T--ATCT...-G----A-G---C----AAAT---ACC...CCA--AAT---GAGT---ACA---...-----TCAAGGG---G-G--- 3518
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H1B.FR.83.HXB2 ATGGCTAGTGATTTTAACCTGCCACCTGTAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGTCAGCTAAAA...GGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGT 4459
Pol _M__A__S__D__F__N__L__P__P__V__V__A__K__E__I__V__A__S__C__D__K__C__Q__L__K__.__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T__H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------------T-----------G-----G--G------------------A----------A------...--G-----------------------------------G---------T-------C------C-------------A-----A-------- 3905
H1C.ET.86.ETH2220 -------A---A-----TA-C-----C------C-C--------------TT-----------------------...--G--------A------------A-T-----------G---------T-------------C--------G---A-C-------------- 3851
H1D.CD.84.84ZR085 -----------------------------G--------------------T------------------------...--------A---------------------------------------T----C-------------------------------------- 3981
H1F1.BE.93.VI850 -----------------T---------A----------------------T-----------G------------...--G-----------C-----------------------G---------T-------C--------------C--G----------------- 3799
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----C-----------TT--------A-------------------G---------------------------...--G---------------------------------------------T--------------------------A-----A-A-------- 3856
H1H.CF.90.056 G----------------T--A------A----------------------T------------------------...--G-----------------------------C---------------T-------C--------G------C-------T----------- 3806
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----------------T-----------------------G--------T-----------------------G...--G-----------------------------------G---------T--------------C---------------------------- 3773
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----------------T---------A-------C--------------T--------C---------------...--G--------A------------------------------------T--------------------------A---------------- 3655
H1O.BE.87.ANT70 C-A--------A---GGA--A-----A--G--G--C--G-----CA-T--T------CC---------TA-----...--G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C------A-G-----C---A-C--AA-A--T--T-- 4513
H1O.CM.91.MVP5180 T-A--------C---GGAT-A-----AA-------C--G-----CA-T--T--T---CC------C--TA-----...--G-----A-C------T----------AC--C----AG---------A-G--------------------C---A-C--AA-A--T--T-- 4488
H1O.CM.94.BCF06 T-A--------C---GGA--A-----A--------C--G-----CA-T--T--T---CC------C--TA-----...--G-----A--------T----------AC--C----A----------A-G-----C--------------C---A-C--AA-A--T--T-- 4512
H1O.CM.96.96CMA102 T-A--------A---GGA--------AA-------C--------TA-T--T-AT---CC------Y--TA-----...--G-----A--------T-----------C-------A-G--------A-G--C--C------GC------C-----C--AA-A--T--T-- 3949
H1O.CM.98.98CMA104 T-A--------C---GGA--------A-----G--C--------TA-T--T-AT---CC---------TA-----...--G-----M--T-----G-----------C-------A-G--------A-G-----C------AC------C-----C--AA-A-----T-- 3945
H1O.CM.99.99CMU4122 T-A--------C---GGA--A-----A--G-----C--G-----CA-T--T-AT---CC---------TA-----...--G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C------AC------C-----C--AA-A--T--T-- 3944
H1O.CM.x.pCMO2_3 T-A--------C---GGA--A-----A--G-----C--G-----CA-T--T-AT---CC---------TA-----...--G-----A-CT-----T--G-------AC------AA-G--------A-------C------A-------C-----C--AA-A--C--T-- 4511
H1O.FR.92.VAU T-A--------C---GGA--A-----A--------C--------CA-T--A--T---CC---G-----TA---G-...A-G-----A--------C--G--------C-------A----------A-G-----C--------------C--GA-C--AA-A--T--T-- 4025
H1O.SN.99.99SE_MP1299 T-A------------GGAT-A-----A--G--G--C--------CA-T--T-AT---CC-C-------TA-----...--G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-G-----C------C-------C---A-C--AA-A--T--T-- 4512
H1O.US.99.99USTWLA T-A--C---------GGAT-A-----A--------C--G-----CA-T--T--T---CC---------TA---G-...-AG---C-A------R-T--G----------------A----------A-G--C--C--------------C--GA-C--AA-A--T--T-- 3942
H1O.US.x.I_2478B T-A--------C---GGA--A-----A--G--G--C--G-----CA-T--T------CC---------TA-----...--------AG-A-----T--G--------C-------A-G-------GA-------C------G-------C-----C--AA-A--T--T-- 4515
H1N.CM.02.DJO0131 -----C------------T-A--CT-------G--------------------------C-----C---------...--G--------A--------G--CA-T------------G-G-----G---------------------------A-C--T--T-----G-- 3965
H1N.CM.95.YBF30 -----C------------T-A--C--CA----G--------------------------C-----C---------...--G-----------------G--CA-T------------G-G------T-------------C-----G------A-C-----T--G--G-- 4053
H1N.CM.97.YBF106 -----C------------T-A--C--CA-------------------------------C-----C---------...--G--------------G--GA-CA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T-------- 4051
H1P.CM.06.U14788 C-A--------R---GG---T-----AA----G--------G--TA-YAA--AT--CCC---------TG-----...--G-----------------G--------C-----------T--------G--C-----C--CA-G--R------A-------C--G----- 3930
H1P.FR.06.RBF168 C-A------------GG---T-----AA-------------G--TA-CAA---T--CCCC---------G-----...--G-----------------G--------C-----------T--------G--C-----C--CAC----------A-------T-------- 3920
CPZ.CD.06.BF1167 T-A---GA---A-A---TT-A--C--CA-------T--G-----CA----TCAA--CA----------CAGG---...-----------A-----------G--T-----C----A---------------C--C-----CA-------------GG-T--A-------- 4561
CPZ.CD.90.ANT T-A--AGA---A-AC--T--T--C---A-T--G--T--------TA----ACAG--------------CG----G...----------G------------------C------------------G-------C--C-----------T-----A---A-A-------- 3898
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -----A-----C--C-----C-----------G--C-----------------T-----C--G--C--AT-----...-----------------G-----------C--C--------G------T----C--C------C-------G-----C-----A--G----- 4045
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----C-----------T--A--C--CA-------T-----------------T--------G-----AT-G---...-----------A-----G---A-CA-------------GG--------T-------C--------G--G------A-------T-------- 4031
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----AGA---A-----TT-------CA-------C-----------------------------C--AT-----...--------------------G--------------------------------C--C-----------------GA-C---T-A-----T-- 4025
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------CAG--C------T-A-----AA----G--T---------------CAA---------------------...--------A--------------T--------C--------------GA-T-----C--C---------------A-A--TA-A--G----- 4001
CPZ.CM.98.CAM3 -----A--------C--TA-A----A-A----G--C------C--------C-T-----------C--A------...-----G-----------G-----------C--C-----C---------T----C--C-----CC----------------------G----- 3873
CPZ.CM.98.CAM5 -----C--------C--T--A-----------G--C-----------------T-----C--G--C---T-----...--G-----------------------------------C--T------T----C---------C-----------A-C-----A--G----- 4161
CPZ.GA.88.GAB1 -----------------TT-A-----CA-------------------G---CAT--------G--C---G-----...-----------------G--G-----------C-----G--T------G----------C--CC-------C-----G---A-A--G----- 4520
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ------GA---A--CC-A--C-----G--------C----------------CA-----------------T---...--------A--A-----------G--T--C--------G--C-----G--G--C--C--C--C--------G---A-A--------G----- 3852
CPZ.TZ.00.TAN1 T-A---GA---A-A---T-----C--A--T--G--T--------TA-T--TCAG---CCA-----C--TA-----...-----G--T--A--------G--G----AC-------A---C------A----C-----C--CC----------G--C---A-A-------- 4103
CPZ.TZ.01.TAN2 T-A---GA---G-A-C-T--C--C--AA-T-----C--------TA-T--TCAA--CCC------C--CA-----...-----------A-----G----------A--------AG---------A----C--C--C--CC----G--------C---A-A-------- 4108
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ------GA---A-AC--T--T--C---A-------C--G-----CA-T---CAG---TC---------CAA----...-----------T-----C--------------C----A-G-------G--------C--T--CC-------G-----C---A-A--G----- 4100
CPZ.TZ.09.UG38 T-----GA---A-AC--T--T--T--------------------CA-----CAA--CCCC--G-----CA-----...-----------A-------------------------A-G-------G-----------C--C--G-----G---A-C---A-A-------- 4077
CPZ.US.85.US_Marilyn -----C--------------------A--G--C--T--G--G-----G----------------------C----...-----G-----A-----G--G-----T--C--------T--C-----G-----------------------G---A-C--TA-A--G----- 4519
MAC.US.x.239 T---TATTCA-A---GGAT-A--CAGAA----G--C-G-C-G-------A--C---------------T-AG---...-----G--T--A-----G--G-C-A-T-CAGA--T---G-CT------A-G--------C---C----G------A-A---A-A--T----- 4758
Pol _E__L__V__F__K__F__G__L__P__R__I__V__A__R__Q__I__V__D__T__C__D__K__C__H__Q__.__K__G__E__A__I__H__G__Q__A__N__S__D__L__G__T__W__Q__M__D__C__T__H__L__E__G__K__I__I__I__V__A
H2A.DE.x.BEN C-AA-CCA-A-A---GGAA-A--C-T-C---------G-C-G------AA-TCA----CCC----C--A-AG---...-----------A-----G------A-TGCAGAAAT---CG-T------A-G--C-AC-----C------------A-C--TA-A-------- 4841
H2A.PT.x.ALI C-AT-CCA-A-A---GGAT-A--CAA-C-G--G----G-C-G------AA--CA----CCC---------AG--G...-----G--T--A-----G-----GA-TGCAGAA-T---C-CT------A-G--C--C-----C--------------C---A-AA------- 4834
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST C-AT-CCA-A-A---GGA-----CAAAT----G----G-C--------AA--CA--CACCC---------AG---...--G--G--T--A-----G------A-TGCAGAATT---C-CT------A-G--C--C-----C------------A-C--TA-A-------- 4286
H2B.CI.x.EHO C-A-TCCA-A-A---GGGA-T----AAT----G----G-C--------AATTC------------C--A-A----...--G-----T--T--------G---A-T-CAGAA-T---G-C-------A-G--C--------------G-----G-----AA-A--G----- 4812
H2B.GH.86.D205_ALT C---TCCA-A-A--CGGAA-T----AAT----G------C-G------AATTC------------C--A-A----...--G-----T--T--------G---A-TGCAGAC-T---G-C------GA-G--C---------------------A----AA-A--G----- 4814
H2G.CI.92.Abt96 T-AA--CA-A-G---GG-A-T--T-AAT-----------C-G------AATTCA-ACC-C-GT--C--A-AG---...-----------T--------G---A-TGCAGAATTG--T-CT------A-G--C--C--C-----------------A---A-A-------- 4168
H2U.FR.96.12034 C-ACAGCA-A-A---GGTA-A----AAT-------C---C--------AAT-CT---C--GTT--C----AG---...--------------------G---A-TACAGAAGT---G-C-------A-G--C-----C--C-----G---------G--A-C--G----- 4320
COL.CM.x.CGU1 C-AAAAGAAC-A---GGGT-A--CA-------------------TTGG-AA--A---TCAG-G------AAC---...---C----TG-T-----C--GC----T-A---CTAT--CT--------T----------T---GAG--------G------T-A-------- 4222
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 C-AAGGGAG--G-----T--C--CA-CT----T-----GC-----A-TAATCAA---CCC--------AA--C-T...--G---C---AA-----------CA-TGCAGACTTG--T--T------A-G--C--C--------------------C--AA-A-------- 4446
DEB.CM.99.CM40 T-AAGGGA---A-ACC-A--A--TA-AC-CA----T--GC----TA--A-ACAA--CCCC---------AC--G-...--G--GC---CA-----T--G--G--TGCCTCAATG--C--C-----GA-G--C--C--C---C-G---AAC---A-A--AA-A--G----- 4265
DEB.CM.99.CM5 T--AGAGA---A---C-GT-A--TA-CT--A----C--GC-G--TA-T--GCAG---CCA--G--C---A----G...-----GC-T--------T--------TGCCTCCATG--GG--------A-------C--C--CC-----AAC-----C---A-A-------- 4259
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --CAGAGA-A-G-A-GG---A---A--A-G-----T--G-----CA-TAATGT----CCA---------AC-C-T...--G---C-A--CAGA-----G--G--TGCCTC--T-----C------GA-G-----C--C--C-----GAAT-----A--AA-A-------- 4349
DRL.x.x.FAO T-A--ACAA--A---GGTT-A---GGGA----G--------------G--ACAG---CC---------AA--C-T...-----GC-A--A-----C--------TGCA--C-------CT------A-G--C--C-----------------GA-A---A-A--G----- 4026
GOR.CM.04.SIVgorCP684con C-A--C-----C---GGK--------A--G-----C--------CA-CAAT-----CCC---G-----TG-----...--G-----T-G---------------T--C--C-----T--C-----GT-G-----C--T--C--------G---A-C--T--A-------- 3915
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con C-A--C-----C---GGT-----G--A--G-----C--------CA-CAAT-----CCC---G--C--TG-----...--G-----T-G---------------T--C--C-----T--C-----GT-G--C--C--C--C--------G---A-C--TT-A--G----- 3995
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ----TACAG--A---GGAT-A--TAA-A-------------G--------GGCA---CCC-----C--AA---G-...------C-T-A---------G------GCCTCCATT-A--CT-----GA-G--C--C--C--------------------AA-A-------- 4632
GSN.CM.99.CN166 C-AAGAGA-C-A-AC--AA-C--CG-AC--T-G--T-----------GAA--AA---TCC--G------G--C-T...--G---C-A-AA-----G--G---A-TGCAGAATT---C--G-----GA-G--C--C--G-----G--------G--C---T-A--G--G-- 4187
GSN.CM.99.CN71 T-AAGGGA-C-A-AC--AA-C--GG-AC--T-G--T------------AA--AG--CTCC---------A--C-T...--G---C-A-AA-----G------A-TGCAGAATT---C---------A-G--C--C------C-G-----C---------T-A--G----- 4169
LST.CD.88.SIVlhoest447 T-A-AAGAAA-A---C--A-A--C---A-G-----T--GC-------GAAT--T---A-----------AC---G...-----------AACA-----------TAC-TCA-----T--T------A----C--C--T--CA-G--G---C-G--A---A-TAAT----- 3736
LST.CD.88.SIVlhoest485 C-A-AAGAAA-A---C----A--C---A-G-----T--GC-------GAA---T---A-----------AC---G...-----------AACA-----------TAC-TCA-----T--T------A----C--C--T--CA-G--G---C-G--A---A-TAAT---A- 3736
LST.CD.88.SIVlhoest524 T-A-AAGAAA-G-A-GGGA-A--C--CA-G-----T--GC--------AATGAG----C---G-------AG--G...-----------AACA--T--------TGTATCAGTG--T--T--------G--------T--CC-------GC--A-C---A--AAT----- 3733
LST.KE.x.lho7 C-A-AAGAAA-A--------A--C--CA-G-----C---C----T--CAATGA-----CA--C-----AAAG---...-----------AACA--------G--TGTCTCAGTG--T--T-----G-----C-----T--C---------C-G--C--TA-AAAT----- 4820
MND-1.GA.x.MNDGB1 T-AAGAGAGA-A--CC--T-A---G--C-------C---C-G--T--GCAA--T--CAG---G--CTGT-ATC-T...-----GC----AA-G-----GAC---TGC-TCA-TT---G-C-----GA-------C------C-G---AATC--A----TA-A-------- 4146
MND-2.CM.98.CM16 T-A--ACAA--C--CTGTA-A---AACA----G------------------CAG---CCA--G-----AAC----...-----GC-A--A-----C--G-----TACATCC-------CC------A-G--C--C------A-G-----------A---A-A-C------ 4460
MND-2.GA.x.M14 T-AAG-CAG--A----G-A-A--C---A----G--------------T--ACAG--CCCA--G------G-----...------C-T--C--------G--G--TGCGGCC-------C-------A-G-----C--C---C----------G------A-A-------- 4387
MND-2.x.x.5440 T--T--CAG--C--------A--C--CA----G--------G-----T--ACAA---CCA---------AC---G...------C-TG-T-----G--G---A-TGCAGA------G-C------GA-G--C--C--C---------------A-C---A-A-------- 4020
MNE.US.x.MNE027 T---TATTCA-A---GGAT-A--CAGAC----G--C---C-G-------A--CA--------------T-AG---...--------T--A-----G--G---A-T-CAGA--T---G-CT------A-G--------C---C----G------A-A---A-A--T----- 4226
MON.CM.99.L1_99CML1 T-AAGAGA-ACC-ACC--A-T--TA--C-GT-G--C-----------CAA-CAT---C-C--------AAACC-T...------C---AATCA-----G---A--GCAGAAGT----G-------GA-G--C--C--C---C----G----GCA-A--TT---------- 4162
MON.NG.x.NG1 C-CAGGGA-AC--A-GG-A-T---A-AC-CC----C-----G-----CAA-CAT--CCCC--G-----CAC-C--...------C---AA--------G-----Y-CAGA-AT---G---------A-G-----C--T----AT-------GTA-C-----A-----C-- 2755
MUS-1.CM.01.CM1239 C-CAGGGA-A-G-AC---A-C---G--T--C-G--T--G---------AA-CTT---CCC---------AC-C-T...--G--GC-A-AAACA-----G--CA-TGCAGAATTG---G-G------A-G--------T--C------------A-C---T-A-----C-- 4139
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 C-CAGGGA-A-A-ACC-AA-C---G--T-GT----C------------AA-CAT---CCA-----C---AC-C-T...------C-A-AAACA--G-----CA-TGCAGAGAT---GG--------A-G-----C--C--CC-G--G------A-C--T--A-------- 4149
MUS-2.CM.01.CM1246 C-CAGGGA-A-A-AC---A-A--CA-CA-CT----C--G---------AA--AA--CTCAGC------AAC-C-T...--G---C-A-AA-----G-----CA-TGCAGACTTG--GG--------A-G-----C------C-G-----C--G--C---T----G----- 4247
MUS-2.CM.01.CM2500 T--AGGGACA-A-A---TA-A--CA-AC-TC-T--C--G---------AA---A--CTCAGC---C--AAC-C-T...------C-A-AA-----T-----CA-TGCAGACAT---GG--------A-G--C--C--C---------------A-C--T--A-------- 4206
OLC.CI.97.97CI12 T--CAGCAA--G--CC-AA-A----TAA----G------AGG-------ATGAA-----AG-----A-AGGG---...--G-TTC-T-G-------AT---G-CAGTGG-GGTTTAT-GG-----GA----C--C--T-----------G--G--G---TGTT-G----C 4330
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -----AGAA-----C-GAA-A--T-AA--------T--G--------G---CAA---CC---G--C---G-G---...--G--G--AG-C-----G---AC---TGC---------G-C-------A-G--------T-----G--------G--A---A-A--G----- 3730
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -----AGAA------C-GA-A----AA-----------G--G---------CAA--CCC----------G-G---...--------A-----------G-----TGCC------AA--C------GA-G--C--C--T--------------G--C---A-A-------- 3748
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 T----AGAA------C-AA-T----AAA----G-----------------ACAG---CCA--------AG-----...--G-----A--C-----G-----G--TGCA--------G-CT------A-G--C--C--------G---------A-A---A-A-------- 3938
RCM.NG.x.NG411 -----AGAA--A---C-AA-A--T-AAA-----------------------CAA--CCCC--G------G-----...--------AG-A--------G-----TGC---------T-CT------A-G-----C------C-----------A-C---A-A-------- 3953
SAB.SN.x.SAB1 ---CAACAA--A---GG-T-A--TG--A----------------------GGCA---CC------C---A-----...--G--GT-TG-A-----G--------TGC----------G-G------A-G-----------CC-----------A-C---A-A--G--T-- 4857
SMM.CI.79.SIVsmCI2 T-A-TGCACA-A---GG-A-A--C-AAT----G--T---C-------GAA--C---CAC-C-G-------AG---...--------T--A--------G---A-TGCAGAA-T---G-C-------A-G--C-----C-----G-----------C---A-A-------- 3878
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 T---TGTT-A-A-A-GG-A-A---AGAT-G---------C-G-------A--C------C-----C--T-A----...--------A--C--C--G------A-TGCAGAATT-----CC------A----C---------C----G--C---A-A--TA-A--G--T-- 3836
SMM.SL.92.SIVsmSL92A C---TCTA-A-A---GGTA-C--CA.AT-------T---C--------AAT-C------C-----C----AG--G...-----G--A--T-----------TA-TGCAGACAT-----C-------A-G-----C--T--CC-------G---A----TA-A-------- 3838
STM.US.89.STM_37_16 C-A-TCTTCA-G---GG-A-A---AGGC----------GC-------G-AT-CA-----C--G--C--C-AG---...--------T--A-----G------A-TGCAGAGTT---G-CT-----GA-G--C---------C-------C--GA-A--TA-A-------- 4405
SUN.GA.98.L14 T--CAGGAGATG---G--A-A--C-TA--G--------GC-G-----CAATGAA----CAC-------A-AG---...--G--------AACA-----------TGCCTCAGTG--C--C-----GA-------C--C--CA-G----A------C--AA-A-----G-- 4819
SYK.KE.x.KE51 --AAGGCAA--A---C-T--A--CAGACAG-----C----CT-------AA-TG---CCC-----C--AA-C-G-...------C-A-AA-----G---------ACAGA--T---T-C-------A-G--------C--C--------------A--TTGT-------- 4314
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM C-TAGGCAG--G---C-T--A--C-GACAG----------C---TA--CAACAA---CCA--------AAAT-G-...------C-A-AA-----G--------TGTAGA-AT-TAT-AT-----GA-G--C-----T---GAG-----C-----A---TGT-------- 4659
TAL.CM.00.266 C-TAAGGCAAGA-----GT-A--CA-CA-------C--G-CT--TA---AAGCA--CCCC--------AG--C--...------C-T-A-ACA-----GAACA-TGCAGC-GT---G-C-------A-G-----C--C-----G--G---C--A-C---TGT-------- 4425
TAL.CM.01.8023 C-AAAGGCCAGG-----A--A--CA-CA-------C----CC--CA---AGGCA--CCCC---------G-CC--...------C-A-A-ACA-----GACCA--GCAGCAGT---G-C------GA-G-----C--C--CC-G------C-G--A--ATGT-------- 3923
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --AAGAGA--CA--CGGTA-A---G-AC-G--------------------TGCT--CCCA--------AA-TCG-...------C-G--A-----G--------TGCC---GT---GG-C------A-G--C-----------G---------A-C--TA-A-------- 4658
VER.DE.x.AGM3 T-A--AGACAC--A-GGG--A----AAA-T--G-------------------TG---CCA---------A-----...--G---C-AG-C-----G--------TGCCTCG-----GG--------A-G--C-----------------C--G--A---A-A-------- 4181
VER.KE.x.9063 T-A--GGACACA---GGAT-A----AGA----T--C-----G--------A-TG---CCA--TGCCA-AA-----...--G---C-A--A-----G---------GCCTCC-----GG--------A-G--C--C--G---G-----------A-AG--A-A-------- 4686
VER.KE.x.AGM155 C-A--AGACACA---GGAT------AAA-------T--------T-----A-TG--CCCA--------AG-----...--G---C-A--A--------------TGC-TCA------G-G-----GA-G--C--C------A-----------A-AG-GA-A-----G-- 4678
VER.KE.x.TYO1_patent C-A--AGA-ACA-A-GGG--T----AAA-------------G-----G----TG---CCA---------A----G...------C-AG-------------G--TGCCTCA--T----C------GA-G--------T---C-------------AG--A-A--T--G-- 4683
WRC.CI.97.97CI14 T-ACAAGAA--A---C-T--T--T-AAT-GA--------AG----A---AGGAA---AG--CC--C--AGGG---GGA--G-C-C-A--------TATG-----T-A-GAGGTT--G-C-------A-G--C-----T-----------G---A----TT-AAAT----- 4759
WRC.CI.98.98CI04 T-ACAAGAA--A---C-TA-T----AAT--A-T------AG--------AAGAA---AG--CC-----AGG----GGA----CTC-AC-A-----TATG-------A-GAAGTG----C-------A-G--------T---------------A-C--T--AAAT----- 4774
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 T-A-AGGAA--A---C-T-----CA-CA-TC-T------AG--------AAGAA----C--CC------GG----GGG---C-CC-T--T-----CATG-------A-GAGAT---G-C------GA-G--C--C--C--C--G---------A-C--AT-AAAT----- 3688
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H1B.FR.83.HXB2 TCATGTAGCCAGTGGATATATAGAAGCAGAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCAGGAAGATGGCCAGTAAAAACAATA...CATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCGGTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGG 4626
Pol __H__V__A__S__G__Y__I__E__A__E__V__I__P__A__E__T__G__Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__V__K__T__I__.__H__T__D__N__G__S__N__F__T__G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__
H1A1.UG.85.U455_U455A C--------------C--C-----------------C--------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT----...--C--A---------------------A-C---G-A----AA--A-T----------- 4072
H1C.ET.86.ETH2220 C--------------C--C-----G-----G--------------------A--A-----------C-----AC-------------G-----------C-GGGT----...-----A--T--------T--C------A--AA-G-A----AA--A------------- 4018
H1D.CD.84.84ZR085 ---------------C------------------------------------------G-------C-----C------------------------------GT-G-G...-----A---------------------A-------A----A---------C------- 4148
H1F1.BE.93.VI850 C--------T----AG--C--------------------------------A-----------C--C--CA-A-----G-------------------------T----...-----A---------------------A----CG------A---AT------------ 3966
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------C-----------------------------------A--------------C---A-A-----------------G----------C-GT----...-----A--T------------------A-----G-A--A-A---A--A---------- 4023
H1H.CF.90.056 C--------------C-----------------C--C--------------AA-------------C--C--G--G---C-----A-C---------------GT----...-----A--------------------GA-----G------A---A------------- 3973
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---------------C--------------------C--------------A------G------T----A-A--------------C---------------GT----...-----A--------------C------A---G-G-T--G-A---A------------- 3940
H1K.CM.96.96CM_MP535 C--------T--C--C--------------------C-----------G--A--A--------C--C---A-AC-----------------------------GT----...-----A----------C----------A-CA--GT-----A---A------------- 3822
H1O.BE.87.ANT70 C-----G--A-----G-TC--------------G--A--------------A--A-----T--C--C--C--G------C-G--T-C---------T--T---GT----...-----A-----C--GCCT-----T--AA--A-A--TA-G-A---T--A---------- 4680
H1O.CM.91.MVP5180 C--------A----AC-T------------G--G--A--------------A--------T--C-----C--G-------------C---------T--C---GT----...-----A--------ACCT-----T--AA----AG-CA-G-AA--T--A---------A 4655
H1O.CM.94.BCF06 C--------A-----C-T------------G--G--A--------------A--------T--C-----C--G-------------C---------T--C----T----...-----A--------GCCT-----T--AA----AG-CA-G-AA--T--A---------A 4679
H1O.CM.96.96CMA102 C-----G--A-----G-TC--------------G--A--------------A--A---G-T--C-----C--G-------------C---------TA-T----T-T--...-----A--------GCCT--------AA----A--CA-G-AA--T--A---------- 4116
H1O.CM.98.98CMA104 C-----G--A-----G-TC--------------A--A--------------A--A-----T--C-----C--G------C------C---------T--T---GT----...-----A--------GCCT--------AA----A--CA-G-A---T--A---------- 4112
H1O.CM.99.99CMU4122 ------G--A-----G-T---------------G--A--------------A--A-----T--C--C--C--G-----------T-C---------T--T---GT----...-----A-----C--GCCT--------AA----A--CA-G-A---T--A---------A 4111
H1O.CM.x.pCMO2_3 ------G--A-----G-T---------------G--A-----------G--A--A-----T--C--C--C--G-----------T-C---------T--T----T----...-----A-----C--GCCT-----T--AA----A--CA-G-A---T--A---------A 4678
H1O.FR.92.VAU C-----G--A-------TC--------------C--A--------G-----A--------T--C--C--C--G-------------C---------TA-T----T-C--...-----A--------GCCT--C--T--AA----AG-CA-G-AA--T--A---------- 4192
H1O.SN.99.99SE_MP1299 C-----G--A-------TC--------------A--A--------------A--------T--C--C--C--G-----------T-C---------T--T--GGT----...-----A--------GCCT-----T--AA----AG-CA-G-A---T--A---------- 4679
H1O.US.99.99USTWLA C--------A-------TC--------------G--A--------------A--A-----T--C-----C--G-------------C---------T--T----TC---...-----A--T---A-GCCT-----T--AA----A--CA-G-AA--T--A---------A 4109
H1O.US.x.I_2478B C--------A-------TC--------------A--A--------------A--------T--T--C--C--G-----------T-C---------T--T--G-T----...-----A--------GCCT-----T--AA----A--TA-G-A---T--A---------A 4682
H1N.CM.02.DJO0131 C-----G--------C--CT-------------------T-----------A------------------A-------------T------------------GTT---...--C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A------------- 4132
H1N.CM.95.YBF30 C-----G--------C--CT-------------------T-----G-----A------------------A-------G-----T------------------GTT---...--C-----T-----ATC---------TA----C--T--A-AA--A------------- 4220
H1N.CM.97.YBF106 C-----G--------C--CT-------------------T-----------A------------------A-------G-----T------------------GTT---...--C-----T-----ACC------T-TTA----C--T--A-AA--A------------- 4218
H1P.CM.06.U14788 C-----R--------C-TC--G-----------A-------T---------A--A---G-T-----C---G-GC-C-----G---TC---------T------GT----...--C--A--------GCCT--C--T--TA-C---G-A--A-AA--A------------C 4097
H1P.FR.06.RBF168 C--------------C-TCC-G-----------A-----------------A--A-----T---------G-GC-C-----G----C---------T------GT----...--C--A--------GCCT--C--T--TA-----G-A--A-A---A--T---------C 4087
CPZ.CD.06.BF1167 C--------------G-TC--------------GT-AT--AGT--------CA----------T-TC--CA--------C------------------------AG---...-----A--T-----AGC------T--TA-----G-A--A-A---A--A--C------- 4728
CPZ.CD.90.ANT G------T-T-----C-TC--------T-----A--GG---AT--G------A-AAGT--------C--C--G-----------CA-C---------------------...--C-----------AGCT--------AA----AG-A--A-AA--G--A---------- 4065
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 A-----------------CC----G-----G--C--C--T--------T--A-----------T------A--C-----------------------------GT---T...--C-----T-----ATCT-----T---A--AA---A----A---A------------- 4212
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 C-----G--------C--CT-------------C-----T-----------A--------T---------A-CC----G-----T------------------GTC---...--------T-----G-----C------A----C--T--A-AA--A------------- 4198
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 A-----------------C-----G--------C--A--T--T-----------A--G-----T------G-GC-G--------------------------GGTT---...--C-----T-----------C--T--TA-----G-T--C-A---T--A---------- 4192
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C-----G-----------C--------------C--C--T--T--------A------------------G-CC-T--G-----------------------G--T---...--C--A--------GCCT--------TA--AA-G-A--A-A---A--A---------- 4168
CPZ.CM.98.CAM3 A--------------G--CC----G-----G--C-----T-----G--T--A-----------T------A--C----------------------T------GT---C...--C-----T-----GCCT--C--T---A--AA---A----A---A-----C------- 4040
CPZ.CM.98.CAM5 A-----G-----------CC----G-----G--C-----T-----------A--A--------T------A-------------------------T------GT----...--------T-----GCCT--C--T--TA--AAC--A--C-AA--A------------- 4328
CPZ.GA.88.GAB1 ---C-----------C--------------------C-----T--G-----A--A--------T-----C--G--------------T-----------------T--T...--C--A--T-----GCCA-----T--AA-----G-A--C-A---T------------- 4687
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 C-----G--A--------CT-------------A--------T--G--T--A--------T---------A-C--------------G--------------G-AG---...--C--A--T-----A-CA---------A----AG-A--A-AA--A------------- 4019
CPZ.TZ.00.TAN1 G--------T-----T-TC--------------C--A----A---------AAGA-----C--T--C--CA-CC-------G--------------T-----G-A----...-----A--T-----ACCA-----T--TA--A-AG-A--G-A---A-----C------- 4270
CPZ.TZ.01.TAN2 A--------------T-TCC----------G--C--A----A---------AAG---------T-----CA-C--------G--T-----------T-----G-A----...-----A--T-----GCCA--C--T--TA----AG-A--A-AA--A------------- 4275
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G-----G--------T-TC--------T--G--C--A----AG--------AA-A--------T--C--CA--C-T-----G-----G--------T-------G----...-----A--------ACCA-----T--TA-CA-AG-A--A-A---A--A---------- 4267
CPZ.TZ.09.UG38 A-----G----------TC-----G--G--G--C--A--T-AG--------AA-A--------T--C--CA-A--------------C--------T-----G-AG--T...-----A--T-----GCCA--------TA--A-AG-A--A-A---T--A---------- 4244
CPZ.US.85.US_Marilyn A-----G-----------CC----------G--C-----T-----------A--A--G-----C------A-C-----------------------T------GTG--T...--------T-----ATCT--C--T--AA--AG---A-----A--A--T--C------- 4686
MAC.US.x.239 A--------T-------TC-----------G--A------CA---G-----AAGAC-G------CTA-----G--------G-----C--------TA-T-C-CATC--...--C--A--T-----TGCT--C--TG-TTCGCAAGAA--A-A-ATG-TTGCA------- 4925
Pol __V__H__V__A__S__G__F__I__E__A__E__V__I__P__Q__E__T__G__R__Q__T__A__L__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__I__T__H__.__L__H__T__D__N__G__A__N__F__A__S__Q__E__V__K__M__V__A__W__
H2A.DE.x.BEN A-----T--A-------TC--------------C--C---CAG---T----AAG-C-G------CTC--C--A------C-G--CA-T--G------A---CGCACT-G...--C--A---------CC---C-----TTCACAGGAA--G-A-ATG-TGGCA------- 5008
H2A.PT.x.ALI G-----T----------TC-----------G--C--C--GCAG---T----AAGAC--------CTC--C--A------C-G--TA-T---------A---C-CACT-G...--C--A--T-G---TGT---C------TCACAGGAA--A-A-ATG-TAGCA------- 5001
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST A-----T--A-------T---------------C--C---CAG---T----AAG-C----G---CTC--C--AC-----C-G--CA-T--G------A---C-CATT-G...--C--A--------TGC---C-----TTCACAGGAA--A-A-ATG-TGGCA------A 4453
H2B.CI.x.EHO -----------------TC--------------A--A--CCA---------AAGAC-G-----TCTC--C--G-----GC-G--CA-C--------TA-C-C-CACC-G...--C--A-----C--TGC---C-----TTCACAAGAT--G-AAATG--AGCC------A 4979
H2B.GH.86.D205_ALT C--------------G-T------------G--A--A--CCA---G-----AAGAC-G-----TCTC--C--AC----G--G--CA-C--------TA-C-C-CACC--...--C--A-----C--TGC---C------TCAC-A-GT--A-A-ATG-TAGCC------- 4981
H2G.CI.92.Abt96 ------G--------C-T-G-------------A--C---CA---------AAG-C---------TA--C--G--------------G--------TA-C-C-CACC--...-----A--------TGC---C------TCGCAAGA---G-A-ATG-TAGCC------- 4335
H2U.FR.96.12034 A-----G--------C-T---------------G--C--GCAG-----T--TAG-C-------CCTG--C--AC----GC----------G-----TA-C-CTCATT-G...--C--A--T-----TGC---C-----TTCACAGGAA--A-A-ATG-TAGCA------- 4487
COL.CM.x.CGU1 A--C--CTGT-C-CTG-TCTGCTGG---ACCA-AT-AAAGAG----------G-A-------GTAGGGCC--CA-------G--TA-TCAG---GAG--T-G-CA-G-T...--C--A--T-----GCCA-----TGTAA--CAGCACT---A---A--AGTG------C 4389
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ------G--T-------T--C----A-CC-G--GT-AAAG-AG--------AA-AC-G-----T-TA--C--G---C------GG-CT--G-----CA--C--CA-G-T...--C--A--------ACC---C--T-TTA--CAGG-AT--GCT---------------T 4613
DEB.CM.99.CM40 C-----G--T--------------GA-CA-GA-CC-A--------------AA-A--G-----TCTG--C--G---C-G----G--C--------------CTCAG---...--C--A--------ACC---C--T-T-A--CAAC-A--C-A---A--T--C------C 4432
DEB.CM.99.CM5 G--------T-------T---G--GA-TA-G--CT-AT----------T--AA----------C-TA--CT-A---C-G--G-GG-C---------CA-T---CAG---...--C--A--------ACCA-------TAA--CAGC-A--C-A---A--A---------T 4426
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 AA---C---------G--CC----GA--A--A--T-G-----G--G-----CA-A---------CTA---T-AC-GC-GA----T-CT---------A-C-CC-A-T--...--C--A--------ACCA-----T-T-A--CAAG-CA-GCA---A--A---------- 4516
DRL.x.x.FAO C--C-----A------C-C--------------A--A--------------AG--A-------T--------GC----------T--C------------TC-CACT-G...--C--A--T-----ACCA---------A---AA-A---AGCAA-A-TA--C------- 4193
GOR.CM.04.SIVgorCP684con C--------T-----C-TC--------T-----------------------------------T--C--C--GC-C--G-------CC--G------------GT----...--C--A--T-----GCCT--C--T--TA----C--A----A---T------------C 4082
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con C-----G--T--C--C-TC--------T-----------------------------------C--C--C--GC-C--G-------CT----------------T----...-----A-----C--GCCT-----T--TA----C--A--C-A---T------------C 4162
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 A----------------TC-----------G--G--C---AG------T---A----G------C-C-----GC-G---C-GTT--C------------G---CATC--...--C-----T------CCA--C--T---TC-CAG-AT--GGCA--G-TG--C------- 4799
GSN.CM.99.CN166 C--C-----A-----G---G-CTGG--TAGGA-A--A--CCAG--------CAGAC----T----TGAAG--C---G---------C--C------T----CCCACC--...-----A--T------CC-------GT-TCCAAGGAAT-GGAA--A-----C------- 4354
GSN.CM.99.CN71 C--C-----------G---G-TTGG--TAGGA-A--A--CCA---------CAGAC----T----TAAAG--A---G---------C--C-----------CTCACC--...-----A--T------CC--------T-TC-AAGGAAC-GGA---A--T---------- 4336
LST.CD.88.SIVlhoest447 ------G---TC-----T---G-T---------A-------AT---------A-AAC-------C-C--C--G------C-GTGCA-C------------C-GCA-G-C...-----A--------ACCA--C--TGT-A-CAAGGA---ACAA----TAAT-------C 3903
LST.CD.88.SIVlhoest485 C-----G---T------T---G-T---------A-------AT---------A-AAC-------A-C--C--G------C-GTGCA-C------------C-GCA-G-C...-----A--------ACCA--C--TGT-A-CAAGGA---ACAA--A-TAACC------C 3903
LST.CD.88.SIVlhoest524 C---A-G--ATCA--C-TC--G-TT--------G-------AT---------A-AACT------A-----T-G-----G---TGTA-C--------T------CA---T...--C--A--T-----TCCA-----TGTGA--AAAGAT--ACA---A-TGACC------T 3900
LST.KE.x.lho7 C-----G---TCA--C-TC--G-TT-----------A----AT--G-----AA-AAC---GT--C----C--G---------TGCA-T--------T------CA----...-----A--------TCCA-----TGTAA--AAGGA---ACA---A-TAACC------A 4987
MND-1.GA.x.MNDGB1 G--------TTCA--C-TC--GA-G-----------AA----------T--AA-AA-G------G-G-----G-----G-------C-CA------TA-T-GT-A-C--...--C--A--T-----GCCT--C--T--TA--CAGGAA--AGAAA--ATG---------T 4313
MND-2.CM.98.CM16 C--------A---A-G---C-------------A--A--CA----------AA-A---------C-C--C--G--------------T---------------CATC--...--C--A--T------CCT---------A---AA-AA--AGCCA-A-T----------- 4627
MND-2.GA.x.M14 C-----G------------C-------------G--A--------------AA-A---------C----C--GC-----C-------------------G---CATT--...--------------TCCA--C--TGT-A---AG-A---AGCCA-A-TG---------- 4554
MND-2.x.x.5440 C------------------T----------G--A--A--------G-----AA-A--------GC-C--C--G-----GC-------T--G------------CATC--...--C-----------TCCT--C--TGT-A---AA-A---GGCCA-A-T---C------- 4187
MNE.US.x.MNE027 A--------T-------TC--------------A------CA---G-----AAGAC-G------CTA-----G--------G---A-C--------TA-T-CGCATC--...--C--A--T-----TGC---C--T--TTCGCAAGAA--A-A-ATG-TTGCA------- 4393
MON.CM.99.L1_99CML1 A--------------T---G--TGG--CA-GA-CC-A---AGG--------AA-ATGT----GGATAGCC--G--GG-GC-G--C-CT-TG-----G--C-CTCAG---...-----A--T-----GCCA---------A-CCAAGAAT-CGAA--A--TGCA------- 4329
MON.NG.x.NG1 ---------T-----C--CG-TTGG--CA--A--C----CAG----------A-A-------GCAT-GCC--G--GG--C-T----CG-C-------A--C-TCATG--...--C-----------ACCA---------A--CAGGAAT--GCA--Y--TGCA------- 2922
MUS-1.CM.01.CM1239 C--C--G-----------C-CGTGG---A--A-AT-A--CAGG--------AAG-C-------CCTAGGC--G---G---------CTCTT-----T----C-CA----...--C--A--T-----AGC---C----TTA---AAGAAT-CG-A--T--A---------- 4306
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 C-----G--T-----G--C--GTGG---A-GA-AT-G---AG----------AG-C-G-----T-TAGGC--AC-GG-G------TC-CT------T-CG-C-CA---C...-----A--T-----GGCT--C----T-A----AGAAT-CGAA--A--A--C------- 4316
MUS-2.CM.01.CM1246 A------------A-T-TC---TGG--CAGGA-A---T-CCA------T--AAG-CT------CCTAGAG--G-C---C--G----CC-C-------A-T-GTCAG---...--CC-A--------T-C---C--T--TA-CAAGGAAT-CCAA--T-TTGCA------- 4414
MUS-2.CM.01.CM2500 A--------------T-T----TGG--TAG-A-----T-CCA-----AT--CAG-CT--------TAGAG--G-----C-------C--C------CA---C-CAG--C...--C--A--------T-C---C------A--AAGGAAT-CCAA--A-TTGCA------- 4373
OLC.CI.97.97CI12 A---AC--GGTCA--G-TCC--T-T-G----A-CC--AG-------GAT--AG-AA-T----TGA-A---G-GC-T-G-C----TA-TCA------T-------T---T...--C-----------G-CA-----TGTGAA-CAG-A-A-GCA---A-TA--C------T 4497
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 C--------------------------------C--A--------------AA-A--G--------C--C--G-------------C------------G---CACT--...-----A--T-----AGCT--------AA----AG-A--ACA---A-T----------- 3897
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 C--------------G------------------T-A--------------AA-A--------TC-C--C--GC----GC------CC---------------CATT-G...--C--A--------AGCA-----T--GA-CT-AG-A--ACAA--A-TT---------- 3915
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 C-----G--A--------------G--------A--A--------------AA-A--G------C----C--G--G---C------C--------------GG-AGC--...--C--A--T-----AGCA--------AA----AG-A--ACA---G-T---C------- 4105
RCM.NG.x.NG411 C-----------------C--------------A--A--------G-----AA-A--G-----TC----C--G-------------CC-----------G---CATT--...--C--A--------A-CA--C--T--AA----AG-A--GCAA--A-A----------- 4120
SAB.SN.x.SAB1 ------T--T-------T---------------A--C---CAG--------AA-A-CT------C-C--C--GC-G--G-----CA-C--------CA-C-C-CAGC-G...-----A--T-----T-C---C--T--TA-CCAGCAA--AGCA--TATT--C------- 5024
SMM.CI.79.SIVsmCI2 G-----T--------G-TC-----G--------A--C---CAG--G-----AAGAC--------CTA---T-G--------G--TA-C--------TA-C-CCCACT--...--C--A--------AGC---C-----TTCCCAAGAA--G-A-ATG-TTGCA------- 4045
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 A--------T--C--T-TC--C-----------G-----GCA---G-----AAG-C-G-----TCTG-----GC---------T-A-C--------TA-T-CCCATT-G...--C--A--T-----TGC---C------TCACAAGAA--G-A-ATG-TAGCA------- 4003
SMM.SL.92.SIVsmSL92A C-----G--T-------TC-----G--------A-----CCAG-----G--AAGAC-------C-TG--CT-G-----------T-C---------T-----GCACC-G...--------T-----AGC---------TTC-CAGGA---G-A-ATG-TTGCA------- 4005
STM.US.89.STM_37_16 A--------T-----G-T------G--------A--C---CA----------AGAC-G-------TG-----G--G--G------A-C--------T--C-C-CACC-G...--C--G--T------GCT--C------TCGCAGGA---A-A-ATG-TAGCC------- 4572
SUN.GA.98.L14 G-----G--TTCA--G-----G-T---------AC-A--CAAT--GCA----A--AC------CAC--GG--G-----GC-CTGT-CC-TG------------CAG---...-----A--T-----GCCA-------T-A--AAAGAT--GGA---A-TA---------T 4986
SYK.KE.x.KE51 AA-CAC---------G----C----A-TA--A-AT-GAA-AG------------A-------G-CTA--C-----GC--A------C----------A-T---CAT---...-----A--------TCCA--C----T-A---A-G-CT--GC---A------------- 4481
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM AA-CAC---T---------------A-CA-GA-CT-AAA-AGG-----G---G-T----------TG-----CA-GC--A----CA-T---------A-----CAG---...--C-----T-----ACCA--C--TGT-A---AC-A-T-C-AA--A--A---------T 4826
TAL.CM.00.266 A--C--G--------G--C-----GA-TA-GA--C-G---AGG--G--G----G---G--C--CCTC-----C---C--G-G--CA-C--------TA---GCCACC-G...-----A--------GCCA--C--TGT-TCA--AGAAA-GCA----ATGGTA------C 4592
TAL.CM.01.8023 A-----G--A-----T--C--T--GA--A-GA-CT-G--CAG------C--A-G------C--CCTG-----C--GC-GG-G--CA-C---------A--G--CATC--...--C--A--------GCCG--C--TGT-TCG--AGA-A-GCA----A-AGCG------C 4090
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 C-----G--------C-TCT-------------C--AG-TAGG--------AA-A---------A-A--C--G------A-CATTA-T--G-----TA-T-C--A-T--...--------------GCCA-----TGTTA--CAGGA---ACAAA-TATT---------- 4825
VER.DE.x.AGM3 C----------------TC-----------------A--TAG----------A-A---------A-A---T-A-----GA--CT-A-T--------CA---CCCA-C-G...-----A--------ACC------T--GTC-CAAGAA--AGCA--AATG---------- 4348
VER.KE.x.9063 ------G-----C----TC--------------C--A--TAGG--------AAGA--G-----CA-A--C---C-----A--TTGA-T---------A--GTCCAGT--...--C--A--T-----ACCA-----T--TTCCCAAGA---AGC---AAT----------- 4853
VER.KE.x.AGM155 C--------------G-T------------G-----C--TAGG--------AA-A--G------A-G--CT-G------A--AT------------CA-C-CTCACC-C...-----A--T-----ACCA--------TTC-CAGGAA--AGCT--TATG--C------- 4845
VER.KE.x.TYO1_patent C----------------TC--------------C--A--TAGG--------AA-A-----G---A-G-----A------A--CTGA-T--------TA---C-CAGT--...--C--A--------GCCT--C--T---TCCCAAGAA--GGCA--AATA---------- 4850
WRC.CI.97.97CI14 C---------TCA-----CC--------A--A-C--AT--------GAT-CCT-TC-G------CTA---ACC--GC-GC-G---A-T--------CA-C--G-A----...--------------G-CA-------AGTC-CAG-AAA-GCA---TAT---C------T 4926
WRC.CI.98.98CI04 C--------ATCA--G---C--------A--A-C------------GAT-CTT-TC-------TCTA--C--CC--C--A-C-----T--------TA-G----AG--T...-----G--T-----A-CA-----T-AGTCACAG-AAA-GCA-A-TAT---C------T 4941
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 C-----G--ATCA--C--CT-------GA--A-A------A-----GAT-CCT-TC--------CT---CACCA--C---------------------------AG--T...--------T-----A-CA-------AATCACAG-AAA-GGA----ATA--C------T 3855
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H1B.FR.83.HXB2 CGGGAATCAAGCAGGAATTTGGAATTCCCTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAGTAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCAGTATTCATCCACAATTTTAAAAGAAAAGGG 4796
Pol A__G__I__K__Q__E__F__G__I__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A__V__F__I__H__N__F__K__R__K__G_
H1A1.UG.85.U455_U455A -AAAT---C-A-----------G--C-----------------------------G-----C-----C--G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T--------------------- 4242
H1C.ET.86.ETH2220 -A--T--TC-A--------------------------------------------------------------------------C-----G-----------A--A-----G--C--------------------------------T----------------G---- 4188
H1D.CD.84.84ZR085 -A--T-----------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------------------------------------T-----------G--------- 4318
H1F1.BE.93.VI850 -A--T---C-A--------------C--------------------------------------A--------G-----A--G--C--------------------A--------------------------------------------------------------- 4136
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -AAAT----CA--------------------------------C--------------------------G--------------C--C--G-----C--G-----A--------------------------G--------------T--------------------- 4193
H1H.CF.90.056 -A-AT---C-A-----------G-----------------------G-----------------------------------G--C-----G-----------C--A--A-----C--------------------------------T--------------------- 4143
H1J.SE.93.SE9280_7887 -A-AT--------------------------------------------------------------------------------C-----------------A--A--------C--------------------------------A--------------------- 4110
H1K.CM.96.96CM_MP535 -A--TG----------------G--------------------C-----------------------------------------C--------------G-----------------C--A------------------------------------------------ 3992
H1O.BE.87.ANT70 -CAAC--AC-A--T--G--------A--A--T-----A---------------------G-C--------G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T--------------------- 4850
H1O.CM.91.MVP5180 -A--C--AC-A--T--G-----G--A--A--T-----A---------------------G-C-----------------ATCT------CAG-----G--G--C--A--A--G---T-A--A--------------------C--TG-T--------------------- 4825
H1O.CM.94.BCF06 -A--C--AC-A--T--G--------A--A--T--C--A---------------------G-C------------------TC-------CAG--A-----G--C--A--A--G---T-A--A--------------------C--TG-T--------------------- 4849
H1O.CM.96.96CMA102 -CAAC--A--A--T--G--------A--A--T--C--A---------------------G-C--------G---------TC---C---CA---A--G--G--C--A--A--G--CT-A-GA-----------G-----------T--T--------------------- 4286
H1O.CM.98.98CMA104 -CAAC--AW-A--T--G--------A--A--T-----A---------------------G-C--------G---------TC---C----A---A--G--G--C--A--A--G--CT-A-GA--------------------------T--------------------- 4282
H1O.CM.99.99CMU4122 -CAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A---------------------G-C-----C--G--------ATC---A---CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T--------------------- 4281
H1O.CM.x.pCMO2_3 -CAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A--G------------------G-C--------G--------ATC-------CAG--A--G--G-----A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T-------A------------- 4848
H1O.FR.92.VAU -AAAC--AC-A--T--G--------A--A--------A--------G-----------G--C-----C--G-----GG-ATC---C--GCAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--------------------------TG-T--------------------- 4362
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -CAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A--------------------GG-C-----C--G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--A-----------------------TG-G-------A------------- 4849
H1O.US.99.99USTWLA -A--C--AC-A--T--G---R----A--A--------A----------R----------G-C--------G--------ATC-------CA------G--G--C--A--A--G--CT-A--A-----------------------TG-T--------------------- 4279
H1O.US.x.I_2478B -TAAC--AC-A--T--G--------A--A--T-----A---------------------G-C--------G--------ATC---C---CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T--------------------- 4852
H1N.CM.02.DJO0131 -AAAT----CA--------C--G--A-----------T--------G--------------C--------------------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--G-----T--------------------- 4302
H1N.CM.95.YBF30 -AAAT-----A-----------G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------A-----------G--------G--T-----T--------------------- 4390
H1N.CM.97.YBF106 -A--T-----A--------C--G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--G-----A--A--------A--A--------G--------G--T-----T--------------------- 4388
H1P.CM.06.U14788 TTAAT--A-CT--T--G-----G--A--------------------G--------G-----A---------------------------CAT------C-------A-----G--CT-A-----------T--------------TG----------------------- 4267
H1P.FR.06.RBF168 TTAAT--A-CT--T--G-----G--A--------------G-----G--------G-----A-----------------------C---CTT--A---C-------A--------CT-A-----------T--------------TG-T--------------------- 4257
CPZ.CD.06.BF1167 -AAAC---C-A--------------------------A--------------G--------C---------C-------A-TT---G---AC--AA-T-----A--A--A------T-A-G----------GCT--------G-A---T--------------------- 4898
CPZ.CD.90.ANT -TAAT---C-A--------------A--A--------A-----------------G-----C---------C----G---C-------------AA-T-----C--A--A-----AT-A------------GT---------GCA---T--------------------- 4235
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -A--C---C-A-----------------T--T--C--A-----C-----------------A-----C--------------G--C--------AA-T-----A--A--A--G---T-A-----------T-----------G-----T--------------------- 4382
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -AAAT---C-A-----G--------A-----------T--------G--T-C---------C--------------------------------AA-T--------A--A------T-A--A--------------------C-----T-----------G--------- 4368
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -AAAT---C-A--------------------------T--G--------------------A-----C-----G-----------C-----G--------------A--A------T-A-----------G-----------C-----T--------------------- 4362
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -A--T--T-GA-----------------A-----C--A-----------------G-----------------------A--G--C----AG--A--C------------------T-A--A--------------------C-----T--------------------- 4338
CPZ.CM.98.CAM3 -A--C---C-A--------------------T-----A--------------G--------A--------G--------A--G--C--------AA-T-----A--A--A-----CT-G-G---------C--G--------G-----T--------------------- 4210
CPZ.CM.98.CAM5 -T--C---C-A-----G--------C-----------A-----------------G-----C-----------------------C---------A-T-----C--A--A--G--G--A--------T--C-----------C-----T--------------------- 4498
CPZ.GA.88.GAB1 -A-AC--------------------A-----T-----A--G-----------G--------CT-A--------GC----------A-----------T--G-----A--A------T-A--A--------------------G-----T--------------------- 4857
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -A--C--A--A--A-----------A--T--T-----A-----------G-----------C-----C-----------A--G--------G--A--T-----C--A--A-----CT-A--------------------T--------T--------------------- 4189
CPZ.TZ.00.TAN1 -ACA---TC-A--T--------G-----A--T-----T---------------------------------C--------C---------AG--A--C--G--C--A--A--G--A--G-G----------ATC--------G-AT------------------------ 4440
CPZ.TZ.01.TAN2 -ACA----C-A--T--------G-----A--T-----T-----------------------C---------C--------C---------A---AA-T--G--A--A--A--G--C--G-GR--------GRYT--------G-AT------------------------ 4445
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -ACA----C-A--T--------C--A--T--T-----------------------G--------------GC--------C----A----AG--AA-T-----C--A--A--G--GT-A--A---------GT---------C-A---T--------------------- 4437
CPZ.TZ.09.UG38 --CA----C-A--T--------G-----A--------------------G--T--G-----C--------GC----G---C-------TCAG-----T--G--A--A--G-----A--G--A--------TGT---------C-A---T--T------------------ 4414
CPZ.US.85.US_Marilyn -A--C--AC-A--A--G-----------A--------A--------------G--------C-----------------------C--------AA-C--G-----A--A--G---T-A--------T-----G--------------T--------------------- 4856
MAC.US.x.239 -A--G--AG----CACC-----GG-A--A--------A--G-----G--------G---G-A------C-CC-CC-G--A--TCAA----ATAGAA-C--G--A--A--AA-TTCAG-AG-A--CAT----TT---------TCATTG-ATG-------------GG--A 5095
Pol W__A__G__I__E__H__T__F__G__V__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__A__M__N__H__H__L__K__N__Q__I__D__R__I__R__E__Q__A__N__S__V__E__T__I__V__L__M__A__V__H__C__M__N__F__K__R__R_
H2A.DE.x.BEN TA--T--AG-A--ATCC------G-A--T-----C--A-----C--G------------G-A------C-CC-CC-------TCAG---A-TAGAA-T-----A-----AA-TACAA-AG-A---AT-----TG--------TCATTG-ATG-------------GG--A 5178
H2A.PT.x.ALI TT--T--AG----ATCC------G-A--T--------A-----C---------------G-A------C-CC-CC----A--TCAG---A-CAGAA-T-----G-----AA-TACAG-GG-A---AT-----T---------TCATTG-ATG-------------GG--A 5171
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST TA--T--AG-A--ATCC--C---G-A--T--------A-----C-----------G---G-A------C-CC-CC----A--TCAG---A-CAGAA-T-----G-----AA-CACAG-AG-A---AT-----T---------TCATTG-ATG-----------G-GG--A 4623
H2B.CI.x.EHO TA--G--AG-A--AAC---C---G-G-----T-----AG-------G------------G-A-----CC-TC-TC-G--A--TCAG----ACAGAA-T-----------A-T-TCAA-AG------TT--GTT-------ACTCA-TG-ATG-------------GG--A 5149
H2B.GH.86.D205_ALT TA-----AG-A--AACT------G-A-----T--C--A-----------------G---G-A-----CC-TC-CC-G--A--TCAA----ACAGAC-C-----C--A--A-T-TCAA-AG------TT----T-------ACTCA-TG-ATG-------------GG--A 5151
H2G.CI.92.Abt96 TA--C---G----A-C-------G-A--A-----C-----G--------G-----------A------C-TC-TC--------CAA----ATA-AA-T--------A--AA-TTCAA-AG-A--CAT---GTT----------CATTG-ATG-------------GG--A 4505
H2U.FR.96.12034 TA--T--AG----TACC------G-A-----T--C--G-----C--------G------G-C------C-CC-TC-------CCAA----AGAGAA-C-----A-----AA-TACAA-GG----CAT---C-T--------CTCA-TG-ATG-------------GG--A 4657
COL.CM.x.CGU1 TA-----AGCA--CACCACA---CAC-----T-----T---TCA--------T-----GCAG-GA--C--G--TG-T--A-G--AG--TAAGA-AA-G-A------A--A---ACAT-AG-A-GCAA----GC---------C-ATGCG-T---------------G--A 4559
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 TA--G--AG----CACCACA--GG----A-----C--A--G------------------AAC-AA----G-C--------G-T-CA--CAC---A--T--G--AG-T--AC---GAT-GG-A---------GCT-----TACTCA---T-TT-------------GG--A 4783
DEB.CM.99.CM40 TA--T--TG----CACCACA--GG-A--A--T--C--A-----C--G-----G------AG--A---C-GGATTC----AG-T-CC--CAA---AA-C------G-T--A--GAGAT-GG-A---------GC------TACC-A---AATT-------------GG--A 4602
DEB.CM.99.CM5 T------AG-T--TACTACA--GG-A--A--T--C--A-----------G---------AGC-AA----GG-TCC----AG---C---CAA---AA-T-----AG-T--A---AGA--AG-A---------GC------CACC-----TATT-------------GG--A 4596
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -AAAT-----A--CACCACA---G----A--T-----A--------G--TA-T------AA--A---C--GC--------G--G------C--TA-----G--AG-T--A---AGAT-AG-A------C--GC-------ACCC----T-TT-------------GG--A 4686
DRL.x.x.FAO -TAAG--AG----TACCACA---G-------T--C-----G-----------G--------A-----C--TC-GC-------------------AA-T-----------A---A-A--AG----------T------------C-G--T--------------------- 4363
GOR.CM.04.SIVgorCP684con TCAATG-A-CA--T--G--------------T-----------------------G-----------C-----------A--G------CA---A--G--------A--A------T-A-----------G--G-----------TG----------------------- 4252
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con TCAATG-A-CA--T--G--------------T-----------------------G-----------C-----------A--G------CA---A--G--------A--A------T-A-----------G--G-----------TG----------------------- 4332
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GTAAT--AG----CACCAC------A--T--T--C--A--GTCA--G--TAGT------AGC-----C-G-C-GC-C---G----C--CTCT--AA--------G-TTG---GAGAT-GG----------G--------TACGCAT--------------------G--A 4969
GSN.CM.99.CN166 -A-AC--AC-A--CACCACA--GG-G--A-----C--G-----------G---------AAC-----C---C--C-C---G---CA--CACGA-AA-C-----AG---TCAC-T-CT-AG-A---------GC-CA----TGC-A---T--T--------------G--A 4524
GSN.CM.99.CN71 -AAAC--AC-A--CAGTACA--GG-G--A-----C--G-----------G---------AAC-----C---C--C-C---G---CA--CCA-A--A-T------G---TCAC-T-CT-AG-A---------GC-CAA---TGC-A---T--T--------------G--A 4506
LST.CD.88.SIVlhoest447 TA--T--TG-A--TAC-ACA--------T--T--C--T--G-----G--------T---G-C-AA-------C-C----AC---------A-AG---C-----AG-T---C----AT-A--------T--C-T-------AC-CA---T--T---------CA--GG--A 4073
LST.CD.88.SIVlhoest485 TA--T--TG-A--CTC-ACA--G-----T-----------G-----G--------T---G-C-AA-------TGC-----C----C----A-AG---T-----AG-T---C----AT-A--------T--C-T----------CA---T--T---------CA--GG--A 4073
LST.CD.88.SIVlhoest524 TAA-T--AG----CAC-ACA--G--A--A--T--C--T--------------------GG-A-AA-------TT------C----C----A-AGA--------AG-T--AC-G--G--A-----------GTT---------CCA---T--T---------CA--GG--A 4070
LST.KE.x.lho7 TA--G--AG-A--TAC-AC---G--A--T--T--C--T--G--------G--T------G-A-AA--C----TT-----A-GT-------A-AGA--------AG-T--AC-G--A--A--A----------T---------CCA---T--T---------CA--GG--A 5157
MND-1.GA.x.MNDGB1 TA--G--AG-A--CAC---------A-----T--C--A--------G--G-----G---AA--AA-----GT-TC----AG--T-G--T-AGA-AA-------AG-TTGCA--G-AT-A--A---------GCC-----CAC------T--T---------CA--GG--A 4483
MND-2.CM.98.CM16 -TCA---AG----CACTACA-----------------T--G------------A----GG-A-AA--CC-TC-TC-C--AC----C-----G--A--T-----C--A--A--GA-A--AG-A--------T--------------A--T--------------------- 4797
MND-2.GA.x.M14 -TCAG--AG----CACCACA-----A-----T--C-----------------T--G---G-A-AA---C-TC-TC-T---GT--------AG--A--T--G-----A--A--GAGA--GG-----------------------C----T--------------------- 4724
MND-2.x.x.5440 -TCA---AG----CACCACA---G-A--T-----C--A--G------------------G-A-AA---C-TC-TC-T-----G--C----A---A--T--G-----A------AGG--AG-A--------G-----------GC-A--T--------------------- 4357
MNE.US.x.MNE027 -A--G--AG----CACC-----GG-A--A--------A--G-----G--------G---G-A------C-CC-TC----A--TCAA----ATAGAA-C--G--A--A--AA-TTCAA-GG-A--CAT----TT---------TCATTG-ATG-------------GG--A 4563
MON.CM.99.L1_99CML1 -AAAT--TC-T--CACCACA--GG-A--------C--A-----C-----G--T-----GAA--------G-C--C----AG-G-CC--TAAGA-AA-C--G---G---T----T-C--CCCA------T--GC-CAA---C-G------TTA--------------G--A 4499
MON.NG.x.NG1 -AAAC--AG-A--CAGTAC----G-G--------C--A-----------T---------AAC--------GC--A-C--A-CC-CAT----GA-AA-C--G---G-A-T-C-GTTC--CTCT------C-GGC-CAAA-GC-C-A---T-TA-------------RG--A 3092
MUS-1.CM.01.CM1239 -TA-C--AG-T--CACCACA--GG-A--A-----C--T--------G------------AAC-AA--C---C-G-----AG---C----CAGA-AA-C-----AG-A-TCACCT--T-AG-A---------GC-CA------C------ATG----------AG--G--A 4476
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -CA-C--AG-A--TACCACA--GG-A--A--T--C--T--G-----------G------AAC-AA--C---C-G-----AG--GCC---CACA-AA-C--G--AG---TCACTT--T-GG-A---------GC-CAA-----C-----TTTA----------AG--G--A 4486
MUS-2.CM.01.CM1246 -TAAC--AC----CACCACA--TG-C-----------A--G------------------AA-GCA--C---C-G------G---CC--TCACA-A-----G--AG-A-TAAC-T--T-AG-A---------GC-CAA-----C-----T-TA---AA---------G--A 4584
MUS-2.CM.01.CM2500 -A--C--AG-A--CAGTACA--TG----T--T--C--A--G--C-----G---------AA-GCT-----GC--------G-G-CC--TAACA-A--C-----AG-A-TCC-GT-C--AG-----------GC-CAA-----C-----TTTA---AA---------G--A 4543
OLC.CI.97.97CI12 TA--G--TG----T---ACG--C-----G-GG-----T------------A-CA-----G-A-AA----G--TG------G-G--AT----GAGAA-C-----A-----AAC----T-GG-A------T-GGCT-----TA-C-----T--T----------AC--G--A 4667
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -TCAG--AG----CACC------G-A-----------T--------G-----G--T---AG-------C-TC----G----C---A-----G--AA-T-----C--A--A--GA-AT-AG-A--------T-----------GC----T--------------------- 4067
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -TCAG--AG----CACC--C--GG-A--------C--A--------------------G--C------C-CC-GC----A-CT--A---AC---AA----------A--A---A-GA-AG----------------------GC----T--------------------- 4085
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -TCAG--AG----C-CC------G-A--T--------T-----------------G---AGC---------C-------A-T---C----A---A--------A--A--A---A-AT-AG-A--------C-----------T--GG-T--------------------- 4275
RCM.NG.x.NG411 -TCA---AG----CACC------G-A-----------T-----C--------G--------A------C-TC----G----T---A-----G--AA-T-----------A---A-GT-AG----------T-----------GC----T--------------------- 4290
SAB.SN.x.SAB1 GAAA---AG----CAC------GG-A--------C-----------G-----------------------GC-G-----AG----C--------AA-T------G-T--A---AGAT-GG-A--------CAT---------GCA---T--------------------- 5194
SMM.CI.79.SIVsmCI2 TA--C--AG-A--AACC-----GG-A-----T-----A-----------G--G-----G--C------C-TC-TC-G-----CCAA----ACAGAA-T-----G--A--AA-TTCAA-AG-A--CAT-----TG------TGTCA-TG-ATG-------------GG--A 4215
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -AAAC--AG-A---ACT---A--G-A--A--------A--G-----------------GG-A-----CC-TC-TC-G----CCCAA----ACA-AA-T-AG--A--A--AA-TTCAA-AG-A--CAT-----TC------ACTCATTG-ATG-------------GG--A 4173
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -A-----AG-A--ATCC-----GG-A--A--T-----A--------G--T--T------G-A-----CC-CC-TC-C--A--TCAG----ACAGAA-T--------A--A-T-TCC--AG------T-----TG-----TACTCATTG-ATG-------------GG--A 4175
STM.US.89.STM_37_16 -------AG-A--AACC------G-A--T--------A--G--C-----------G---G-C------C-TC-T-------CCCAG----ACAGAA-T--------A--AA-CACAG-AG-A--T-T-----TC--------TCA-TG-ATG--------G-A--GG--A 4742
SUN.GA.98.L14 TA--C--AC----TAC-ACA--G--A--T-----C--T--G--------------G---G-A-A---C--G-T------AC-------CA-CAGAA-T-----AG-T--AC-GG-AT-G--A--T-------TC-----TC-GCA---T--T---------CA--GG--A 5156
SYK.KE.x.KE51 -A---G--G-A--CACCACA-----A--A--------A-----C--G---A--------AAC-AA----G-C-------AG---CC--CAAT--AA-T--G--AG-A-TA---AGAT-AG-------G--GGC------CACG-----TTTA--------------G--A 4651
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GT--C--AG-A--CACTACA--T-----A-----C--A-----C--G---A-------G--C-AA----GGT-T-----AG--GC---CTC---AA-T-----CG-C-TCAC----T-GC-A--------GGC-------ACC------TTA--------------G--A 4996
TAL.CM.00.266 TCAA---AG----CTCCGCA---G----A--T-----T---TCC--G----C-------AAC-AA------C-GC-C-----G-CA--CAC---AA-T--G---G-A-TAC--T-C--GTCC--------GGC-CA---GACT-----TTTG----A--------G---- 4762
TAL.CM.01.8023 T-AA---AG----CACCACA--GG-A--A--T-----A---TCC-----GTC------GAA--A---C---C-G--G-----G-CA--TCA---AA-T--G---G-A-TGC-GT-C--GTCC-----G--GGC-CA---TACC-----T-TT-------------G---- 4260
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GACA-G-AG----CAC-ACA--G--C-----T--C--A---TCA------AGT------AG--------G-C-------AG---C-----A-A-AA-T-----AG-CTG--C-TT-T-GG-A--G-----C-TC-----CTGCCA---T-----------------G--A 4995
VER.DE.x.AGM3 GAAA---AG-A--CACCACA--TG-A-----T--C--T---TCA-----CTCTA----GAG----------C-G-----AG----A--T--GA-AA--------G-CTG-C--T-CACAG-A----------TT------TGCCA---------------------G--A 4518
VER.KE.x.9063 GAAAG--AG----CACCACA---G-G--A--------A--GTCA--G---TC-------AGC-----C---C--C-C--AG----A--T---A-AA--------G-TTG-C-GT--ACAG-A----------TT------TGCCA---------------------G--A 5023
VER.KE.x.AGM155 GAAAGG-AG-A--CAC-ACG--GG-A--A--T-----A--GTCC--G---TCTA-----AG------C---C----G--AG-G--A--T---A-AA--------G-CTG-C--T--ACAG-A----------TT-----CTGCCA---T-----------------G--A 5015
VER.KE.x.TYO1_patent GAAA---TG-A--TAC-ACA--T--A--A--T--C------TC-------TC-A-----AGC-----C---C-------AG-G--A--T--GA-AA--------G-TTGCC--T--ACAG------------TG-----TTGCCAT--T-----------------G--A 5020
WRC.CI.97.97CI14 TA-----AG-A--A--------G--C-----T-----T---------------A-----AG--A---C-GGAGG-----AG-C------CACAGTA-T-----AG-T--A---A-AT-AG-A------T--GCG------T-------T------------GA---G--A 5096
WRC.CI.98.98CI04 TA-----AG-A--A--------G--C--T--T-----T---------------A-----AGC-AA----G-AGGC----AG----A---CACAGAA-TC----AG-C--A---A-GT-AG-A------T--GC-------C-------T------------GA---G--A 5111
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 TA--C--AG-A-----------G--------------T--G------------A-T--GAG--AA----G--T------AC----A---CA-AGAA-------AG-T--A---A-AT-GG-A------T--GCT------A-C-A---T------------GA---G--A 4025
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H1B.FR.83.HXB2 GGGATTGGGGGGTACAGTGCAGGGGAAAGA...ATAGTAGACATAATAGCAACAGACATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATT...ACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAAGGACCAGCAAAGCTCCTCTGGAA 4960
Pol _G__I__G__G__Y__S__A__G__E__R__.__I__V__D__I__I__A__T__D__I__Q__T__K__E__L__Q__K__Q__I__.__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K__G__P__A__K__L__L__W__K
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------A------------------...---A--------------------------------------------------...T-----------------------------------------G-C--CA-------------------A--A-------- 4406
H1C.ET.86.ETH2220 ------------------------------...---A----T---------T----------G---------C-C-----C------...TT------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A-------- 4352
H1D.CD.84.84ZR085 ------------------------------...---A--------------T----T----------G------------------C...------------------------------------------G-----A----------------------T-------- 4482
H1F1.BE.93.VI850 ------------------------------...---A-----------T------------------G-------------------...--G--------------C--------------------------C---G----------------------A-------- 4300
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----------------------A------...---A--------------T----T---------------C--------------...------------------------------------------G-C---G----------------C--A--A-------- 4357
H1H.CF.90.056 ------------------------------...---A--------------------------------------------------...T----C--------A---------------------------G-C---A-------------------A----------- 4307
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----------A------------------...---A------------------------------G-------------------...------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-C------ 4274
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------------------------------...--------T---------------------------------------------...TT---C--------A---------------------------G-A---A----------------------A-------- 4156
H1O.BE.87.ANT70 ----------------C------A-----G...---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------...TT----N----C--A--------C--------A---------G-C--TA-C-----------G---C-------G----- 5014
H1O.CM.91.MVP5180 ----------------C---------G---...C--A--------C-----T--C-A--------A-C----C--------------...TT------CA-C-----------C--------A--T------G-C--TA-------------G---C-A-----G----- 4989
H1O.CM.94.BCF06 -----C----------C-------------...T--A--------C-----T--C-A--------A-C----C--------------...TT-----------------A---C--------A--T------G----TA-------------G---C-A-----G----- 5013
H1O.CM.96.96CMA102 ----------------C------A-----G...T--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G--CC-A-----G----- 4450
H1O.CM.98.98CMA104 ----------------C------A-----G...T--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-A-----G----- 4446
H1O.CM.99.99CMU4122 ----------------C------A-----G...---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------...TTC-----------A----A---C--------A---------G----TAC------------G---C-------G----- 4445
H1O.CM.x.pCMO2_3 ----------------C------A-----G...---A-------GT-----T--C-A--------A-C-------------------...TTT-----------A----A---C--------A---------G----TA-------------G---C-------G----- 5012
H1O.FR.92.VAU ----------------C------A--G---...T--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G----- 4526
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----------------C------A-----G...---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------...TTT-----------A----A---C--------A---------G----TA-------------G---C-------G----- 5013
H1O.US.99.99USTWLA ----------------C------A--G---...T--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G----- 4443
H1O.US.x.I_2478B ----------------C------A--G--G...---A--------C-----T--C----------A-C-------------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G--CC-------G----- 5016
H1N.CM.02.DJO0131 ----------A-----C-------------...---A----------------------------A-C-A---------C-------...TT---G--------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G----- 4466
H1N.CM.95.YBF30 ----------------C-------------...---A-------------------------G--A-C-A-T-------C-------...TT----G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G----- 4554
H1N.CM.97.YBF106 --------------M-CG------------...---A----------------------------A-C-A---------C-------...TT----G------------R------------A---------G----TA----------------C--A--T--G----- 4552
H1P.CM.06.U14788 ----------------C---T--A--C--G...--CA----T--TC-G--T---C-R--------A-C-------------------...TT-----------------A---C--------A---------G-C--TA----------------G-CA-----G----- 4431
H1P.FR.06.RBF168 ----------------C---T--A--C--G...--CA----T--T--G--T---C-A--------A-C-------------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C---T--G----- 4421
CPZ.CD.06.BF1167 ----------------CAC----A--T---...---T--------T--A--------------------------------------...TTT---C----------------C-----T------TCA---G-C---G-G--------------CCGT-----G----- 5062
CPZ.CD.90.ANT ----------------CAC-T--AC-G---...---T--------C----------------G--A-CTC----------T------...TT----------C-A---------C----------T------G-C--TG-G---------------C-A--T--G----- 4399
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ----------------C------A-----G...--TA-------T--------------------A-CTA-T---------------...TT----G-----------------------------------G-----A-------------T--C-GA--T--G----- 4546
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----------A----C-------------...---A-------------------T--------A-C-A-GC------C-------...TT----G-------------------------A---------G-G--CAC---------------C--A--A--G----- 4532
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ------------------------------...--CA----T--------------T----------G----C--------------...T-----G-------A---------------------------G-A--TA-C--------------C-----T-------- 4526
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----------------------A--G---...---A-------C--------------------A------C--------------...TT----------C-A--------C--------A-------A-G-----A----------------G--A-----G----- 4502
CPZ.CM.98.CAM3 ----------------C------A------...--TA-------C--------------------A-CTA-TC--------------...TT----G----------------C------------------G----CA-------------T--C-GA--T--G----- 4374
CPZ.CM.98.CAM5 --------------T-C------A-----G...--TA-------C--------------------A-CTA-T---------------...TT----G-----------------------------------G-----A-------------T--C-GA--T--G----- 4662
CPZ.GA.88.GAB1 ----------------C-------------...---A----------------------------A-GC------------------...TT----G-------A-----------------A---------G-C---A-------------G----CCT-A--G----- 5021
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----------------C------A------...-----------GC-----------T-------AC-----C--------------...CT------------A-----------------A---------G-C--CA----------------CTCT-----G----- 4353
CPZ.TZ.00.TAN1 ----------A-----C-------------...C--T--------C--A-T---A-T-----G--A---C-----------------...TT----G----------------------T------GC----G-----A-------G--------GCGA--A--G----- 4604
CPZ.TZ.01.TAN2 ----------A-----C-------------...C--T-G------C--A-T---A-T-----G--AC--C-----------------...TT----G----------------------T------GC----G-----A-------G--------GCG---G--G----- 4609
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----------A---T-C------A------...C-GC----T---C--A-C---A-T-----G--AC--C--C--------------...TT----G----------------------T------GC----G-C--GA-------G--------GCG---A--G----- 4601
CPZ.TZ.09.UG38 ----------A---T-C------A------...C--T-----C--C-GA-T---A-------G--A--GC-----------------...TT---------------------------T------G-----G----GG-------G--------GCGA--G--G----- 4578
CPZ.US.85.US_Marilyn --------------T-C------A------...--CA-------C------T----AC-------AG-CTT----------------...TT----G----------------C------------------G-----A----------------C--A--T--G----- 5020
MAC.US.x.239 --A--A----ATATG-C-C---CA------...T--A-TA----G--CA-T-----ACA-G-G-TAC--TTTCA----TC-A---AC...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G---A---G-----G-----C-GTG----AT-G----- 5259
Pol _G__G__I__G__D__M__T__P__A__E__.__R__L__I__N__M__I__T__T__E__Q__E__I__Q__F__Q__Q__S__K__.__N__S__K__F__K__N__F__R__V__Y__Y__R__E__G__R__D__Q__L__W__K__G__P__G__E__L__L__W
H2A.DE.x.BEN --A--A----ATATG-CCC---CA------...C--A-CA----G--TA-C-----ACA-G---TAC--TTCC-C----G-A---A-...T----TT--A-------C-A---C--------A--AG-----G---AG--G-----------T-GTG-A--A--G----- 5342
H2A.PT.x.ALI --A--A----ATATG-CCC---CA------...C-CA-CA-T--G--CT-C-----ACA-G---TAC--TTCC-C----C-A---A-...TTG---T--A-------C-C---C-----------AG-----G---AG--G-----------T-GGG----A--G----- 5335
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST --A--A----ATATG-CCC---CA------...C--A-CA-T--GG-CA-TG----ACAGG---TAC--TTCC-C---GC-A---A-...T-----T-A--------------C----T---A--AG-----G---AG--G-----------T-GGG-A--A--G----- 4787
H2B.CI.x.EHO --A--A----ATATG-CCC-T-CA------...-----CA----G---A-T-----ACA-G---TAC--TTCC-C----C-A---A-...TT----T-C--------C-----C--------A--AG-----G---A---C-----G-----T-GTG-T--AT-G----- 5313
H2B.GH.86.D205_ALT --A--A----ATATG-CCC-T-CA------...C----TA----G---A-C-----GCA-G---TAC-GTTC--C---GC-A---A-...TT----T----------C-A---C--------A--AG-----G---A---C-----G-----T-GTG-A--AT-G----- 5315
H2G.CI.92.Abt96 --A--A----ATATG-CCC-T-CA------...---A-TA----G--TA-T-----ACA-G---TAC--TTTCA-----C-A---A-...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G-C-AG--C-----------T-GTG----TT-G----- 4669
H2U.FR.96.12034 --A--A----ATATG-C-C-T-CA------...--CA-TA----G---T-C-----ACA-G---TAC--TTCC-C---TC-A---A-...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G-C-A-T-G--------C------G-CT-A--G----- 4821
COL.CM.x.CGU1 --AT-A------A-G---C--T--------...CA------A-G-GC-AT--T---AT--G-T--AC--A-CC--AC----TT-CAAAATCA----T--A--------AA--CC--C-GG-AA--GCA-...-CAGG-GAG---C---------G-G-A--GG-G----- 4723
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --A--A----ATATG-CCC-TTCA-----G...-----CA-T--G--TAAT-----AC--G---TA---T-CC-----C--A-----...T-----T--TC-GGA--CAAA--C--C-----A--AG-AGCTG----CAG---------C-------CA-----G----- 4947
DEB.CM.99.CM40 --A--A----ATATGTC-C-GATA------...C-----A----G---A-------A---G----A---ACT------C--A-----...T-----C--TT-GGC--CAA---C--------A--AG-TGCTG-----AC---------G-------CC--G--G----- 4766
DEB.CM.99.CM5 --A--A----ATATGGCA---ATA--G---...C-----A----G---A-T------T-GG----AC--ACC------C--A-----...T-----C--TT-GG--ACAA---A--------A--AG-AGCTG-C---AC------G-----C--T-CCT-A--G----- 4760
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --AC-A----ATATG-CA----CA------TAC--TAACATGC---ATA--CATTTAGA-AT-CAAC-T......ACC------......C-----T--TCG------AA---C--------A--GG-AGCT-----G-AA---C----------TG----G--T----- 4844
DRL.x.x.FAO -----A----A-----------CA------...-----------T-----CT-T---C-CTT---A-GCA--C-----C--A-T---...CTC-----------------------------A--GG-A---G---AGT-G---------------G-A--TG------- 4527
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----------A----C------A--C--G...---A-------GT----C---C-A--------A-C-------------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C------G----- 4416
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----------A----C------A--C--G...---A-------GT----C---C-A--------A-C-------------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C------G----- 4496
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --A--A-----TAT-TC-AGT-CA------...T-G--TA-T--GC--A-----C-AC--G--CTA--TACTC-------C-----C...CA-------TTG------AA---C--C-----A--AG-T---G-----G-G--------------GCGA---A------- 5133
GSN.CM.99.CN166 --A--A----ATATGT-CC-TACA------...------A-T--G--TCAC-----AT--G----AC--C-C---A-C-C-----A-...T-C---T-------A------------------C-AG-AGCT--C--T------C-----------GTA----------- 4688
GSN.CM.99.CN71 --A--A----ATATGT-CC-TACA--G--G...T----GA----G--CCAC-----AT--G----AC--C-C---A-C-C-----G-...T-C---T-------A------------------C-AG-AGCT-----T-A----C-----------GTA--T-------- 4670
LST.CD.88.SIVlhoest447 --AC-A------CT-TCAC---CA-----G...T-TA-TA-T--G--TAATG-----T--G----AC--T-T----------T--A-...T--------TT---A---AA------C-----AC-AG-AC--G----C-AG-----G-----T---C----T--G----- 4237
LST.CD.88.SIVlhoest485 --AC-A------CTTTCAC---CA-----G...T-TA-TA-T--G--TAATG-----T--G----AC--T-T----------T--A-...T--------TT---A---AA------C-----AC-AG-AC--G----T-AG-----G-----T---C-AA-T--G----- 4237
LST.CD.88.SIVlhoest524 --AC-G-------TATCAC---CA--G---...TACA-CA-T--G--CAATG----TT--G-----C--T-CA--------TT--A-...T--------TT---A---AA------C-----AC-AG-A---G------AG----G------T--TC-A--T--G----- 4234
LST.KE.x.lho7 --AC-A------CTT-CAC---CA--G--G...T-TA-TA-T--G--TAATG----AC--G----AC--T-TC--------TT--A-...T--------TT---A---AA------------AC-AG-A---G----T-AG--------------GC-A--T--G----- 5321
MND-1.GA.x.MNDGB1 --AC-A------ATG-CA-----A--G---...------A-T--G--CAAT-----AT--G--TA-C--T-TCA------T------...T------A-TT-------AA------C-T---A--AG-A---G---AG--G-----------T-GT-TC--TT-G----- 4647
MND-2.CM.98.CM16 -----A----AA------C----A------...-----------T------------C-C-T---A-CTA--------C-CA-T---...CA------------------------------A--AG-A--GG-C-A--AG---------------G-A---A-T----- 4961
MND-2.GA.x.M14 -----A----A-------C----A------...-----G--T------A-------T--T-T-----CCA--------C--A-T---...T-------------------------------A--AG-A--GG-G-AG--C---------------G-A---A-T----- 4888
MND-2.x.x.5440 -----A----A-------C-T--A------...---------------A-C--------C-T---A-CCA------G-C--A-T---...T------------------A------------A--AG-A--GG-C-A--AG---------------G-----A-T----- 4521
MNE.US.x.MNE027 --A--A----ATATG-C-C---CA-----G...T--C-TA----G--CA-T-----ACA-G---TAC--TTCCA----TC-A---AC...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G---A---G-----G-----C-GTG----AT-G----- 4727
MON.CM.99.L1_99CML1 --A--A----ATATGGCCC-T-TA--C---...T-TA--A----G---CAC-----AT--G--CTAC--ACC-C-A-C--C------...------T--TC---A-------------T----ACAG-TGCCG-C--T-AG--------------GCGC--A-------- 4663
MON.NG.x.NG1 --A--A----ATAT----C--ATA--G--G...T----CA----G--TCAT-----TT--G--CTAC--C-C-C-A-C--C------...------T--TCG--A-------------T---AACAG--GCTG----TTCG-----G---------C-T--T-------- 3256
MUS-1.CM.01.CM1239 --A--A----ACCTAGCA--T-CT--G---...---A-TA-T--GT--CAT-----AC--G--CTAC--C-C------TC-----AA...T-C---T----------------------T---ACAG--TCTG-C---TC------G-----T--TGCCT-GT-G----- 4640
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --AG-G----ACCTATCAAAT-CT--G--G...---A-CA----GC--CAC-----AC--G--CTAC--C-C------C------AA...TAC---T----------------------T---ACAG-TTCTG----GTC------G-----C--CGTCT-A--G----G 4650
MUS-2.CM.01.CM1246 -----A----ATATG-CCC-TACA-----G...T----TA-T--GC--TAC-----AC--G---TAC--C--C-------T--C-A-...------T--TC---A-----------------AAGAG-AGC---C--TTA----CTGA-------TCGA--T--T----- 4748
MUS-2.CM.01.CM2500 --A--A----ATATG-C-C-CACA-----G...T----CA----GC--TAT-----A---G----AC--C--A-------CAC--AA.........T--TC---A-----------------AAGAG-AGCG------AG----C-------T--TC-A----------- 4701
OLC.CI.97.97CI12 --ACAA-----AGGT-CA-TG-CA--GGA-...T-----A--CA----TAC-----T-C-...CAA-T-----ACAC-C--A-T-AA...TTT----AATTTTCAGGATATCGAGTG--TTATA-A-A--A-G-AGGC-AG---TGT--C------G-A-----G----- 4828
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -----------------------A------...---A--------------T----GT-------A--TA----------T------...T---------------------------TT--A--AG----GG---AG-AG-----G-----G--C-CT---A------- 4231
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -----------------------A------...---A----T---------T-----T-------A-CTA----------T------...T---------------------------T---A--AG-A--GG---A--AG-----------T--C-CT--AA------- 4249
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -----------------------A------...---A----T---------------T--GC---C--TA----------T------...T-------------------------------A--AG-A--GG---A---G----G---T-----T-----GA------- 4439
RCM.NG.x.NG411 -----------------------A-----G...---A--------------T-----T-------A-CCA----------C------...T---------------------------T---A--AG-A--GG---AG-AG-----G--------T--A---A-----G- 4454
SAB.SN.x.SAB1 ---------------TC-----CA------...C--A-CA-T------CAT-----AC--G----C---AC-C-T---C--A-----...T----------------------C-----------AG-----G-C--TG-G--------T--G--T------A------- 5358
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --A--A----ATATG-CCC-T-CA------...-----TA----G---T-C-----ACA-G---TAC--TTCC-C----CCA---AC...T-----T-CA-------------C--------A--AG-----G---A-T-G-----G--C--G--T--C--T--T----- 4379
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --A--A----ATATG-C-C---CA------...T-G--CA-T--G--CA-C-----ACA-G---TAC--TTCCA----TC-A---A-...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G---A---C-----------C-GTG----GT-G----- 4337
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --A--A----ATATG-C-C-T-CA------...T--A-CA----G---A--G----ACA-G---TAC--T-CCAT----C-A---AC...T-----T-CA----A--------C--------A--AG-----G-C-A---C-----G--T--T-GTG-----T-G----- 4339
STM.US.89.STM_37_16 --AC-A----ATATG-CCC---CA------...T----TA-T--G--CA-C-----ACA-G---TAC--TTTCA----TC-A---A-...T-----T-CA-------------C-----------AG-----G---A---A-----G-----C-GTG----AT-G----- 4906
SUN.GA.98.L14 --AC-A-----AATG-CA----CA--G--G...T-TA-CA----G--TAATG----TC--G----AC--T-C-----G---AT--A-...T--------TT---A---AA---C--C-----A--AG-A---G----T-AG-----------T--T--A--T--G----- 5320
SYK.KE.x.KE51 --A--A------ACT-CAC---CA--T--G...TATA-TA----GC--TAC-----AC-----CTAC--A-TAC---C-C-.........CA----T--TCG------AAA--A-----T--AC-TG-T-CT...T-TGA----C-G--------TTCT--A--G----- 4806
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --A--A------ATATCAC----A-----G...TACA-TA-T--GC--TAT-----AC-----TTAC--C--AATAC--C-TC-......C-----T--TCG------A-------C---C-CC-GG-G-AG...AACGAG-----G--------TCGT--A--T----- 5154
TAL.CM.00.266 --AT-A----ATATGT-CC---CA---GC-...---A-TA----G--CTAC-----AC---------C-C--C-------C------...CA---TT--TCGG-----AA---C--------AA-GG-TGCT-----T------C-G--------TC-C---A-T----- 4926
TAL.CM.01.8023 --AT-A----ATATGT--C---CA---GC-...C-CA--A----G--CTAC-----AC-------A-C-ACCC-------C------...CAC--TT--TC-G-----AA---G--C--T--AA-GG-TGCT-----T------C-G--------TC-C---G-G----- 4424
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --A--A-----TATG-CCC---CA--G--G...C--A--A----G---A-C---C-AC--G---TAC--C-CA------C----CAA...CA-------TC-------AA---C--C-----A--AG-A---G-G---G-G--------------C-CT----------- 5159
VER.DE.x.AGM3 --A--A-------TA-CAC-G-CA--G---...T--A-CA-T--G--TA-T---C-AT--G--TTAC--C-CC------CCA-----...CA-------TT-------A-A--C--C-----A--AG-G---G----TG-C-------------G-C--T-AA-T----- 4682
VER.KE.x.9063 --A--A-------TA-CAC---CA------...C--A-TA-T--G---A-----C-AT--G--CTAC--AC--------CCA-----...CA-------TT-------A-A--C--C-----A--AG-G---G-----G-G-----G---------C-AT-AA------- 5187
VER.KE.x.AGM155 --A--A------CTA-CA--T-CA--G---...C--A--A-T--G---A-----C-AT--G---TC--CACTC------CCA----C...CA-------TTG------A-A--C--C-----A--AG-----G-----G-G-----G-----T--TCGC--GA------- 5179
VER.KE.x.TYO1_patent --A--A-----AC-G-C-T---CA--G---...C--A-TA-T------A-----C-AT--G---TAC--C-T-------CCA-----...CA-------TT-------A-A--C--C-----A--AG-G---G-C--TG-G---------------C-AT-AA------- 5184
WRC.CI.97.97CI14 --AT-A------...TCCC-T-CA------...T-----A-T--G---A-CT----TC--G----AC--C--ACT---C------AA...TT----T--A---------A---G--------AACAG-AGCC----AG-AG---C---------GT-------CT----- 5257
WRC.CI.98.98CI04 --AT-G-----A...TCCC---CA------...T-----A-T--G--CA--G----AC--G----C--TC--AC----C------AA...TT----T--A---------A------------AACAG-AGCC----AG-AG---C----T----GT--------T----- 5272
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --AT-G-----A...TCCC---CA------...------A-T--G---CA-T----T---G-------TC--AC----C------AA...TTC---T--A---------A------C------ACAG-AGCCTCG-AG-AG---C---------GT--AT-GG------- 4186

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2013
267



PLVGenomes

PLV
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

Vif start Pol, Gag-Pol, and p31 integrase end
H1B.FR.83.HXB2 AGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAGT...GACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAACAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGAT..............................TAG. 5096
Vif _M__E__N__R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R#
Pol __G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S__.__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K__Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__*_
H1A1.UG.85.U455_U455A ---------------------------C------...--T-----G-----A------------------------------------------------------------A-----G-------------A---..............................---. 4542
H1C.ET.86.ETH2220 ----------------------------------...--------G-----A-----G--G--------A----------------------------------C-------------G-------------A---..............................---. 4488
H1D.CD.84.84ZR085 ---------------------------C------...--------G-----A------------------------------------------------------------------------------------..............................--A. 4618
H1F1.BE.93.VI850 ------------------C--------C------...--A-----GA----A-----G--G----------------------------------------T----------------G-----------------..............................--A. 4436
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------------------C----AC...--A-----G-----A------------------------------------------------------------------G-----------------..............................---. 4493
H1H.CF.90.056 ---------------------------C------...--A-----------A---------G-G-----A------------------------------------------------------------------..............................--A. 4443
H1J.SE.93.SE9280_7887 ------------------------G--C------...--A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G-----------------..............................--A. 4410
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---------------------------C--C---...--A-----G-----A--------------------T---------------------------------------------G-----------------..............................--A. 4292
H1O.BE.87.ANT70 ------G--A--------C-----------GG-A...-----T--G-----A--------G--G-----A--A--C--A--G---------------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-GAAAGCGTGGAACAGCCTAGTGAAATACCA--A. 5180
H1O.CM.91.MVP5180 ------G-----------C-----------AG-A...-----T-----G--A-----------G-----A--A--C--A------------------------AC----A--A------A-------ACA--AAG-GAAAGCATGGAACAGCCTGGTGAAATACCA--A. 5155
H1O.CM.94.BCF06 ------G-----------C-----------AG-A...-----T--------A-----------G-----A--A-----AA-C------------G--------AC----A-----------------ACA---AG-GAAAGCATGGAACAGCCTGGTGAAACACCA--A. 5179
H1O.CM.96.96CMA102 ------G--A--------C-----------AG-A...-----T--G-----A-----R-----G-----A--A--C---C------------------------C----A--R--------G-----RCA--AAG-GAAAGCRTGGAATAGCCTGGTGAAATACCA--A. 4616
H1O.CM.98.98CMA104 ------G--A--------C-----------AG-A...-----T--------A-----------G-----A--A--C---C------------------------C----A--A--------G-----ACA--AAG-GAAAGTGTGGAACAGCCTGGTGAAATATCA--A. 4612
H1O.CM.99.99CMU4122 G--------A--------C-----------AG-A...-----T--G-----A--------G--G-----A--A-----AA-----------------------AC----A--A--------G-----RCA--AAG-GAAAACGTGGAACAGCTTGGTGAAATACCA--A. 4611
H1O.CM.x.pCMO2_3 ---------A--------C-----------AG-A...-----T--G-----A--------G--------A--A-----AC-----------------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-GAAAACGTGGAACAGCCTGGTGAAATACCA--A. 5178
H1O.FR.92.VAU ------G--A--------C-----------AG-A...-----T--------A-----------G-----A--A--C----------------------------C----A-----------G-----ACA--A-G-GAAAGCGTGGAACAGCCTAGTGAAATACCA--A. 4692
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ------G--A--------C-----------AG-A...-----T--G-----A-----------G-----A--A--C--AC-----------------------AC----A--A--------G-----ACA---AG-GAAAACGTGGAACAGCCTGGTGAAATACCA--A. 5179
H1O.US.99.99USTWLA ------G--A--------C-----------AG-A...--A--T--G-----A-----------G-----A--A------------------------------AC-------A--------G-----ACA--AAG-GAAAACATGGAACAGYCTAGTGAAATATCA--A. 4609
H1O.US.x.I_2478B ------G--A--------C-----------AG-A...-----T--------A-----------G-----A--A--C--A--------------A---------AC----A--A--------------ACA--AAG-GAAAGTGTGGAACAGCCTGGTGAAATACCA--A. 5182
H1N.CM.02.DJO0131 ---A-----------G-----C--------CG-A...--T-----------C---C-T--G--------A--A----------------------------------G-------------G------CG---A--CAAGACATGGCA..................---. 4614
H1N.CM.95.YBF30 ---A-----------G-----T--------CG-G...--T-----------C---C-T--G--------A--A----------------------------------G-------------G----------AA--CAGGAAATGGAA..................---. 4702
H1N.CM.97.YBF106 ---A-----------G-----C--------CG-G...--T-----G-----C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G----R-----AA--CAGGACATGGAA..................---. 4700
H1P.CM.06.U14788 ------------------C--------C--AG-A...--T--T--G-----C--T--G-----------A--A-----AA--------------------------------------GA--CC---AGA--AAG-GAAAGCCTGGAACAGTCTGGT.........--A. 4588
H1P.FR.06.RBF168 ------------------C--------C--AG-A...--T--T--------C--T--G-----------A--A--C--A---------------------------------------GA--TC---AGA--AAG-GAAAGCCTGGAA..................---. 4569
CPZ.CD.06.BF1167 ------------------C---A-G--GGGAGAA...--A--C--------A--------G--G--T-----T--A-A----------------G---------CG-G-G--------GA-------A--------..............................---. 5198
CPZ.CD.90.ANT ------------------C--CA----CC-AGAG...--A--T--G-----C--TC----G-----------T--A-A---G---A-----A----A-A--A-AGA---GA-T-----G--------A--------..............................--A. 4535
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---------------------CA-------AGAG...--AG-T-----------C--G--G--------A--A--C--A----------------------------G-A--A--------G-----------AG-CAAAACCTGGAA..................---. 4694
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---A-----------G-----T--------CG-G...--T-----------C---C-T-----G--C--A--A-----A----------------------------G-------------G-----------AG-CAGGACATGGAA..................---. 4680
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ------G--A--G-----GC-T--------GGAA...--T-----------C---C-C-----G--T--A--A--C-----C------------G---A----A--------C-----GA-------------AG-..............................--A. 4662
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------------G-----T------C-GGAC...--A--------G-----T-----G-----T-----A-------------------------------CA---A-----------------------AG-..............................--A. 4638
CPZ.CM.98.CAM3 ---------------G-----TA----G-GAGAG...--AG-T------A-A--C-----G--------A--A--------------------------T---------A--A-----G--G-----------AG-CAAGGCCTGGAA..................---. 4522
CPZ.CM.98.CAM5 ------------------G--TA----G--CGAG...--AG-T--------A--C--------G--T-----A--C--A----------------------------G-A--A-----G--------A--------CAAAACCTGGAA..................---. 4810
CPZ.GA.88.GAB1 ------------------G--C--G---C-AG-G...--AC----G-----A--------G-----------------A------------------------------------------------A--------..............................--A. 5157
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ------G--T--------T--T--G--C--CG-A...--T-----------A--C-----------T--A--T----AAC----------G---G-----------------C----TG--G-----------A--CAGAACATGGAA..................---. 4501
CPZ.TZ.00.TAN1 ----------------------A----AGGAGAA...-----T--------A--C--G-----------A-----A-AA--G----------------------CA-G-G--A---ATGA-------A-----AC-..............................---. 4740
CPZ.TZ.01.TAN2 ----------------------A----AGGGGAA...-----T--------A--C--------------A-----A-AA--A----------------------CA-G-A--A---ATGA-------A-----AC-..............................---. 4745
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---------A--------T---A----GGG-GAG...-----C--------A--C-----G--------A--A--C-AA--A----------------------CA-G-A------ATGA-------A------C-..............................---. 4737
CPZ.TZ.09.UG38 ---------A------------A-G--GGGGGAA...--T--T-----------C----------TT-----A--A-AA--C------------------A---CA-G-A--A---ATGA-------A------C-CAGAACATGGAA..................---. 4726
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------------------CA-G--A--CGAG...--GG-T--------A--C--------------A--T--A-AA--C----------------------C----A--A-----G--------------AG-..............................--A. 5156

Vif start Pol, Gag-Pol, and p31 Integrase end
MAC.US.x.239 ---G-----A-----CA-CT--A-G-TAGGG-CA...-----T--G-----A--C--------G--T--A--T--C-AA---------GG-GGA-AA-AG-TG---AGCA--TCCCAC-TGGAGG-TACC-GA--GGCTAGAGAGGTGGCA...............---. 5410
Pol __K__G__E__G__A__V__I__L__K__V__G__.__T__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__K__D__Y__G__G__G__K__E__V__D__S__S__S__H__M__E__D__T__G__E__A__R__E__V__.__.__.__.__.__A__
Vif _M__E__E__E__K__R__W__I__A__V__P__T__W__R__I__P__E__R__L__E__R__W__H__.__.__.__.__.__S#
H2A.DE.x.BEN G--A-----A-----CA--G-CA-G-TAGGG-CA...--------------A--------G--G--C-----T--C-----C------GG-AGACA--A-CTG---AG-A--CCCCACCTGGAGGGT-CCAG---GGATGGAGAAATGGCA...............-GC. 5493
H2A.PT.x.ALI ---G--C--A-----CA--G-TA-G-TAGGG-CA...--------------A--------G--G--C--------C--A--C------GG-AG-CAA-AGCTG---AG-G--CCCCACTTGGAGGGT-CCAG---GGATGGAGAAGTGGCA...............---. 5486
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST G--G--C--A-----CA--G-CA-G-TAGGGGC-...---------A--A-A--------G-----T--------C-AA--C------GG-AG-CAA-AGATG---AGCG--TCCAACTTGGAGGGT-CCAG---GGATGGAGAGGTGGCA...............---. 4938
H2B.CI.x.EHO ---G-----A-----CA-C---A-G-TAGGG-CA...--A--C------A-A--C--------------------A---A-C------GG-GGA-AA-A-TTG---TGCA---CC-ACGTGGAGG-TACCAT-C-GGCTAGAGAGGTGGCACAGTCTAAT......--A. 5473
H2B.GH.86.D205_ALT ---G-----A-----CA-C---A-G-TAGGG-CA...--A--C--------A--C--G-----------A--T--A---C-C------GG-GGA-AA-G-TTG---TG-A---CC-AC-TGGAGG-TACCAG-C-GGCTAGAGAGATGGCACAGTCTGAT......--A. 5475
H2G.CI.92.Abt96 ---G-----A--T--CA-C---A-G-TAGGG-CA...--A--C-----T--A--C--------------A-----A-AA---------GG-GGA-AA-AG-TG---AGCA--ACCAAC-TGGAGG-TACCAG-C-GACTGGAGAAGTGGCA...............---. 4820
H2U.FR.96.12034 G--A-----A--G--CC-T--TA-G-TAGGG-CA...-----T--G---A-A--C--G-----------------C--A---------GG-GGA-AA-A-TTG---AG-A--TCCAACTTGGAGGGT-CC---A-GGTTAGAGAGATGGCACTCCCTGATCAAACACCT. 4987
COL.CM.x.CGU1 ---------A--G-----C--CAG-A--TC-CAAGGTAC-T-GTTT--GAAA--T----------T--------CC--ACTCC-ATATGG-G-AGAT-TG--CAG---GAA-T--TT-TCC-ATGG-C-AA----AGCCGAAACCGTTAAGGGAATGGAT......--A. 4886
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---A-----A-----G-----CA--TTGG-C-CAGGG--TT----------T--C--------------AG-A--A-A---C---------G-TG---GTA--A-GAT-GACCCACA-GA--CC--T--A....................................--A. 5080
DEB.CM.99.CM40 ---A-----T-----G--GTGCA-GACAG-GGTAGGA--T--C-----G--C--T-----G--------AG-A--C-AA--A---------G-C----ATA--A-G-T-AACACACA--A-TCCA-T--A....................................--A. 4899
DEB.CM.99.CM5 ---A-----A--G--G--GTGTA--ACAG-GGTAGGA--------G-----A--------------C---G-G--A-AA------------GGAG---ATA--A-GAC-GACACACA--A-CCCAGT--A....................................--A. 4893
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ---------A-----T--C--CA-GACAC-GGCAGGA-----CTTCCCG--A--T--------G-----A-----C-A-CCA---AATGC-G-A...T-TA-GA-G-GAGAACA-AAC-AAG--AT----AGT--GACTGACATA.....................--A. 4989
DRL.x.x.FAO ---G-----A--G--G--C--CA-G--AGG--C-...---T-G------A-A--T----------------------AA------------A-TG---ATA--C--ACCAACA---AG---.............................................-GA. 4648
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ------------T-----C--T--G--C--AG-G...-----T--------T--T--G-----G-----A--A---------------------------------------------GA--CC----GA---AG-GAAAGCCTGGAACAGTCTAGT.........--A. 4573
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ------------T-----C--T--G--C--AG-G...-----T--------T--T--G-----G-----A--A---------------------------------------------GA--CC----GA---AG-GAAAGCCTGGAACAGTCTAGT.........--A. 4653
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ---A-----C--G--G-----TA----GGGGGAA...-----C--G-----C--C--G-----G--T-----T--C-AA---------G-GAGA-AAA--ATG---AG-GAG-GTAGT-TGGAGGGT-TCAGA--GGCAAATAAGCAGATGGAGGGGGATAGTGAC-TAC 5300
GSN.CM.99.CN166 ---------A---------G-C---AC-C-AGCAGGT--G--T-TTAC---C--T-----G--------------C-A-CCA------G-GGCA-A-A---AA----TGG---GT----CCCATACAA--A-T--C..............................-GAG 4828
GSN.CM.99.CN71 G--------A--------GG-C---ACCC-AGCAGGT--G--C-TCAC---C--T-----G--------------C-A-CCA------G-GGCA-A-----AA----TGG--AGT---GCCCATACAAG-A-T--CAGAGAGGAAGGTAGAATGGCTGAT......---. 4833
LST.CD.88.SIVlhoest447 ---A-----T--T-----GG--A----AGGAGAC...AC---CTTCTC---C--C-----------T---C-AG-A-AA---------G-GGGACCAAAG-A-AG---GG---GCCT-CA--ACA-C.......................................---. 4364
LST.CD.88.SIVlhoest485 ---A-----T--T-----GG--A----AGGAGA-...AC---CTTCTC---C--C-----------T---C-AG-A-AA---------G-GGGACCAAAG-A-AG---GG--AGCCTGGA--ACA-C.......................................---. 4364
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---A-----T--T-----GG--A-G--GGGAGAG...A----TTTCTCTA-C--C--G--G--------AT-AG-G-AA---------G-GGGACCAAAG-A-AG-C-GA--AGCATGGA--AC--A.......................................---. 4361
LST.KE.x.lho7 ---A-----T--T-----GG--A----AGGGGAG...A----CTTCTC---C--C--------------AC-AG-A-AA---------G-GGGACCAAAG-A-AG---GA--AGCCTGGA--ACA-C.......................................---. 5448
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---A--------------TT--A--T--C-AGAA...--G-----GA----A--T--------GTGT--A--A--A-AA---------G-G...-GT-G-AAGA--AG-CAG--TAACTTGGA-AGT-TC....................................---. 4774
MND-2.CM.98.CM16 ---A-----A--G--G-----CA----GGGG-CA...---T-G--G-----A-----G-----------A-----C--A------------ACAG---ATA-----CCCAAC----A-GC-.............................................-GA. 5082
MND-2.GA.x.M14 ---A-----A-----G-----CA----AGGA-CA...---T-------T-----C-----------T--A--A--C---------------ACAG---ATA--A--CCCCACA---AGGA---------GACA-C-..............................-GA. 5024
MND-2.x.x.5440 ---A-----C--T--G-----CA----AGGAGT-...--TT----G--G--T--T--------------A--A----A---C---------ACAG---ATA-CA--CCCCACA---G---A.............................................---. 4642
MNE.US.x.MNE027 ---G-----A-----CA-CT--A-G-TAGGG-CA...-----T--G-----A--C--------G--T-----T--C-AA---------GG-GGA-AA-AG-TG---AGCA--TCCCAC-TGGAGG-TACC-GA--GGCTAGAGAGGTGGCA...............---. 4878
MON.CM.99.L1_99CML1 ---------T--C-----C---A--AC-G-GGAGGGC--T--CCTGAC---C--T--G-----G--------A--C-AACCC-----C-CCAC-GAAAAT-TG-G--G-GACACCAACCAATATA-TCTCAGAA-GCAAGATGGATTGGCTAAT............---. 4820
MON.NG.x.NG1 G--G-----A--TT-G--G--TA-GACAG--CAAGGT--GG---T-AC---A---C-C--G--G------------C-CCC------CTCCA--GAA-AT-TG-G-AG-AAGCCCAGTGCACAT---ATCAGA--GGTGGATGGAATGGCTGAT............---. 3413
MUS-1.CM.01.CM1239 G--------A--------CG-CA--ACAG-ACAAGGAC-GG---TCACT--A--T--------G-----A--A--C-A-CCA-----CGCCA--GAAAAT-TG-G-AG-AAGTCCAAT-CAG--G-CC-CAGAA-GGAAGATGGATTGGATAAT............---. 4797
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---------A--------C--CA--ACAG-CTCAGGA--GG---TCAC---T--T--------G-----A--A--C-AACCC-----CGCCA--GAA-AT-TG-G-AG-AAGTCC-AT-CAG--G-CCTCAGAA-GGAAGATAGATTGGATAAT............---. 4807
MUS-2.CM.01.CM1246 ---A-----A--TC----G--CA--ACA--GGAAGGT--G--CGT-AC---C-----------------A--A--C-A---------C-CCAG-CAAAAT-TG---AG-GAGCCC-ATTCAGT---T-TCAGAA-GGAAGATGGATTGGCTGAT............---. 4905
MUS-2.CM.01.CM2500 G--------A---A-------CA--ACAG-CCAAGGT--G--T-T-AC---A-----G--G--G--------T--C-AA--C-----C-C-A--GAAAAT-TG---AG-GACCCCAATCCAGTTT-T--CAGAA-GGAGGATGGACTGGCTGAT............---. 4858
OLC.CI.97.97CI12 ---A-----A-----CC-GC-TA----AGGAGA-...A-GTATTTCTCT-----TCTG--G--------A--AG-G-A-CC-------GTGG-T-GCAGT-CCA---TA.........................................................---. 4937
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ---A-----A-----G--G--C--G---GGACAG...--TC-G--G-----C--T--------GTGT--A--TG-A-AA--------C-G-A-A-AT-TG-A-AG---GACCAATATGGAGG-TGGAC-G-----AAAT...........................-GA. 4370
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---A-----A--G--------C--G--CGGACAA...--TT----G-----C-----------GTGT--A-----A-AA--------C-G-A-AGAT-TG-A-AG---GACCAGTATGGAGG-TAGAC-G---A-AGAT...........................-GA. 4388
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---A-----A--------C--C--G--GG-G-C-GGA---T-G--G-----C--C--G-----------A-----A-AA--A-----C-G-A-AGAT-TG-A-AG---GGCCAATTTGGCGG-TAGAC-G-----AAAT...........................-GA. 4581
RCM.NG.x.NG411 ---A--------T--C--G--C--G---C-AGAG...--TC----G-----C--T--------GTGT--------A-AA--------C-G-A-AGA--TG-A-AGA--GACCAATATGGAAG-TAGAC-G-----AAGT...........................-GA. 4593
SAB.SN.x.SAB1 ---A-----A--------T--------AC-GG--...--AT-G---AC-A-C--------------C--A--T--A-AA------------......---TTG---AG-CAG-CCC-TCTGGA-GGTA-C-G-CGGACAGCAGGAGAGGTGGAC............---. 5506
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---A-----A-----CA-T--TA-G-TAGGG-C-...-----T--G---A-A--T--------G-----------C-A----------GG-GGA-AA-AGCTG-G-A-CA--CCCTACTTGGAGA-TCCC-----GGATGGAAAGATGGCACAGCCTGAT......--A. 4539
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---G-----A-----CA-CC--A-G-TAGGG-CA...--T--T--------A--T--G-----G-----A-----C-A----------GG-GGA-AA-AG-TG---AG-G--TCCCACTTGGA-G-TACCAG---GATTAGAGAGATGGCA...............---. 4488
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---G-----A-----CA-----A-G-TAGGATCA...--T---------A-A--T-----G--------------A-AA---------GG-GGA-AA-AGATG---AGCA---CC-AC-TGGA-A-TACCACAC-GGTTAGAGAGACGGCACAGCTTAGTGAAATA-CT. 4505
STM.US.89.STM_37_16 ---G-----A-----CA-CG--A-G-TAGGG-CA...-----T--------A-----G-----G--T--A-----C-AA---------GG-GGA-AA-AG-TG---AG-G--TCCCACCTGGAGG-TACCAG---GGCTGGAGAGGTGGCA...............---. 5057
SUN.GA.98.L14 ---G-----A--------C--CA--C-GGG-GAG...A----CCTG-----A--T--G-----------AC-AG-A-A---C------GG-G-ATCCT-CTCA-TG--GATG----G-................................................-GA. 5438
SYK.KE.x.KE51 G--A-----A--------G--C--GACACCAGA-CAAC-GG---T--C---A--T-----G--------A-----C--CAG-G-----G--AGAG---ATA---G-AC-CACC---A--T--C-TCCA-ATCAA--..............................-GA. 4945
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---------T--------GG-G---ACAG-GGAGGGA-----TTTT-C---A-----------G-----A--A----CA--CC-----G--AGA----ATA---G-TCCCAC----AG-A-GAC-CCA-GACA---..............................-GA. 5293
TAL.CM.00.266 ---A-----A--G--T--CT-G-G-ACAG-CGAAGGA--GG---TCAC---C--T-----G--G-----A--A----A-CCC------C--GCTT---GTAACA-GAT-GACC---A----TCCA----AC-----GCAGAGATGGGTAGGGACAAT.........---. 5086
TAL.CM.01.8023 ---A-----A-----C--CC--AGGACAG-CGAAGGA--GG---TTAC---T--C-----G--G--T--A--A--C-AACCC------C--GCT----GTAACA-GAC-GACT---A-G--TCCA----AC-----GCAGAGATGGGTAGGGACAAT.........---. 4584
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 G--A-----A--G-----C---A----AGG-GAG...--GT-G--------A-----G-----G-----A--T--C-AA--A------G-GAGA-AAA-T-TG-G---CAAGACTAAC-TGGAGGGT.......................................---. 5286
VER.DE.x.AGM3 ---G-----T-----G--C--CA---GAGG-GTG...--AT------A-TAC--------G--------A--T--A-A--------A-CC-AGA-AAAG-ATG-G----GAGAGTAACTTGGA-GGT-CC-GA-GAGCTGATAAC.....................--A. 4827
VER.KE.x.9063 ---G-----T-----G--C--CA----AGGAGAA...--GC-G---A-T--C-----------------A-----C-AA-------A-CC-AGA-AAAG-ATG-G----GAG-GTAAC-TGGA-GGTCTCAG--GACCTGATAACCAAATGGCAAGG...AATAGTC-A. 5350
VER.KE.x.AGM155 ---A-----C--G-----TC-CA-G--AGG-GAA...--AC-G--G-----T--G-----G--------A-----A-AA--C----AGCC-AGA-AAA--TTG-G----GAGACTCACCTGGA-GGT-CA-GA-GAAGTGATCACCAAATGGCAGGG...GATAGT---. 5342
VER.KE.x.TYO1_patent ---G-----A-----G--CC-CA-G...G-CG-AAGT---C----G--T--A--------G-----T--A--T----A--------A-CCCA-ACAAAG--TG-G-A--GAG-GT-ACGTGGA-GGTACCAG--GATCTGATAAC.....................--A. 5329
WRC.CI.97.97CI14 ---A-----A---T--------G--ACACCGGAA...-GT----T-AC---T--G---------------C-T--A-AA-T--GGAATGG-G-AGGAATG-A-AGGAG--CCTCT-AT-AG-AT..........................................---. 5381
WRC.CI.98.98CI04 ---A-----A--CT-----G-GG--ACCCCAGAA...-GT----T-AC---T--T-A---G--------A--A--A-A--TC-GGAATGG-G-AGGAATG-A-AGGAG--CCTCTAAT-AAGAT..........................................---. 5396
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ------G--A--TT----TG-G--GAC-CC-GAAGGA--TT--CTTAC---T--C--------------A-----A-A-AC--GG-ATGG-A-AGGAATG-A.................................................................... 4288
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H1B.FR.83.HXB2 .............................................................AACATGG...............AAAAGTTTAGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTCATCCA... 5187
Vif #__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__W__.__.__.__.__.__K__S__L__V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__H__P__._

H1A1.UG.85.U455_U455A .............................................................-------...............--C--------------T--C--------C--CAA-------CAA--T--------------------------TAGA---T--... 4633
H1C.ET.86.ETH2220 .............................................................-------...............--T-----------G---------C--A-----A---G-----AT------G-------------T-----C---AGA------... 4579
H1D.CD.84.84ZR085 .............................................................C------...............---------------T--------C--A-----AA--------AA-----------------C--------C--------C---... 4709
H1F1.BE.93.VI850 ............................................................................CACATGG---------------T-T---------------AA------C-AA-------C--------------T-C-----AGG------... 4527
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .............................................................-------...............C-C-----G--------T-----------C---AA---------A--C-------------C--------C----AGG------... 4584
H1H.CF.90.056 .............................................................C------...............-----C--------GT--------C--A-----A----------A--------------------T-T-------A--------... 4534
H1J.SE.93.SE9280_7887 ............................................................................CACATGG--------------GT--------A--------AA---------AAA----C-G-----G-----------C---AA-------... 4501
H1K.CM.96.96CM_MP535 .............................................................T--T---...............---------------T--------C--A-----AA--------ACC------A----------------------AGG------... 4383
H1O.BE.87.ANT70 ..........................................................................................................---CAGG--TA-A--GA-CGA-AAC----GG--C--------T------TC-AGAA-----... 5241
H1O.CM.91.MVP5180 ..........................................................................................................A--CA-G--TAA---G--CGC-AAC---CG------G-----T------TC-AGGA-----... 5216
H1O.CM.94.BCF06 ..........................................................................................................---CA-G--TAAA--G--C-ACAA----CAG-----G-----T-----GT--AGAA-----... 5240
H1O.CM.96.96CMA102 .............................................................-TACA--.............................................--TA----G--C-AA-AC----A---C--------T------TCTAGAA-----... 4677
H1O.CM.98.98CMA104 .............................................................-TACA--.............................................--TA----G--C-AA-AC----AC--C--------------MTCTAGAA-----... 4673
H1O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................ACACAGA...--TA-A--GA-C-A--A----CA---C-A---C--T-T----TT-AGAA-----... 4672
H1O.CM.x.pCMO2_3 ..........................................................................................................A--CAGA--TA----GA-C-A--AC---CA---C-----C--T-T-C--TC-AGAA-----... 5239
H1O.FR.92.VAU ..........................................................................................................A--CAGG--TA-A--G--C-C--AT----A-----A------T------TCTATAA-----... 4753
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ..........................................................................................................A--CAGG--------GA-C--A-AC----A---C-----C--T-T----TCTAGAA-----... 5240
H1O.US.99.99USTWLA ..........................................................................................................A--CAGG--TAA---G--C-A--AC----A------------T-------CTAGAA-----... 4670
H1O.US.x.I_2478B ..........................................................................................................---CAGG--TA----GA-C-A--AC----A---C--G--C--T------T-TAGAA-----... 5243
H1N.CM.02.DJO0131 ........................................................................................C--------G--T-----------G---A-A--G--AGAA--G----A------------T-------CAAA-------... 4693
H1N.CM.95.YBF30 ........................................................................................C-----------T-----------G---AAA--G--A-AA-------A------------T-------CA-A---C---... 4781
H1N.CM.97.YBF106 ........................................................................................C-----------------------G---AAA--G--A-AA--G----A------------T-------CAAAG------... 4779
H1P.CM.06.U14788 .................................................................................................-T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A--AAAG-----------G-----T-----G-CAA-C-----T... 4658
H1P.FR.06.RBF168 ........................................................................................-C-G--C---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A-A-AAT-----------G-----T-----G-CRGTC-----T... 4648
CPZ.CD.06.BF1167 ............................................................................AGCTTGG--C--CC----------------T---AAGAGTAAAC-TTG--AA-A----AAA-----------T-----T-TAGAC--C--C... 5289
CPZ.CD.90.ANT ............................................................................TATCTGG---TCC-----G--------C--A-GG-AGA-TAAAGT-CT--AACC----AAG-----------T-------ATGA---C---... 4626
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ........................................................................................CC--------T----------CAGAA--AA------A--AAA------------G--C--T--------TT--A-C--C... 4773
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ........................................................................................---G-----G--T--C--------G---AA---G--AC-A--T-----C-----------T-------CAGA-A-----... 4759
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ............................................................................AGCATGG--C-----G--------T--C--------G--TAAA--G--AC-A--T--------C--------T--------TGAGA-----... 4753
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ............................................................................AACCTGG--T--------G---T-T--------CAGA---AA------A-AAAAT-----C-----------------TG--A-CA-C--T... 4729
CPZ.CM.98.CAM3 ........................................................................................CC--------TGT---------AAAA--AA------A-A--AC-----------G--C--T--------TT-------T... 4601
CPZ.CM.98.CAM5 ........................................................................................CC--------AC----------AGAA--AA---G--A-AAAAG-----------G-----T-----G--TGA-A----T... 4889
CPZ.GA.88.GAB1 ............................................................................GACTTGG--T--------T---T-T-----T---AGG---AAA--G--A--A--T--------C--------T-----TCA----A-----... 5248
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ........................................................................................---------GTTT--------CAAG---AAA--G--C--A--------------G--C--T-----T--T--CA----T... 4580
CPZ.TZ.00.TAN1 ............................................................................AACATGG-C---CC----T-----T-----C-T-ACAA-CAAATGCTG--AA-AT---AAG-----------T-------CTGA-ACA---... 4831
CPZ.TZ.01.TAN2 ............................................................................AACATGG--T--CC----T-----T-----C-T-ACAA-TA-ATGTTG---A-A----AAG-----------T-----G-CTGA-GTA---... 4836
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ............................................................................AACCTGG--T---C----G-----T-----C-T-ACAA-TAAAT-CTGC-AA-AG---AAA--------C--T-----G-CAGA-GTG---... 4828
CPZ.TZ.09.UG38 ........................................................................................------T-----------A-TCACAAGTAAATGTTGC--CA-C---AAA--------C--T-------CTGA-ATA---... 4805
CPZ.US.85.US_Marilyn ............................................................................GGCTTGG--T---C-G------T-T--C------AGA---AA--------AA--------C--C--G-----T-----G---A--A----C... 5247

MAC.US.x.239 .....................................................................................CCTCA--AA-T-T-TGA-ATATA-AAC-AA--ATCT-CAA-A--TT--C-A-GTGCCC---TTTA-G-TCG-ATGGGCATGG... 5492
Pol *
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H2A.DE.x.BEN .....................................................................................CCT-G-CAAGT-C-TGA-ATACAGAACAAA--ACCT--AGGA--TGC-C-A-GT-CCC--C---A-G-TGG-ATGGGCATGG... 5575
H2A.PT.x.ALI .....................................................................................CCT-G-CAAGT-C-TAA-GTACAGAACAAA--ATCT--AA-A--TG--C-A-GT-CCC--C--TA-G-TGG-ATGGGCATGG... 5568
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .....................................................................................CCT-A-CAAGT-T-TAA-ATACAGAACAGG--ATCT--AG-A--TG--C-A-GT-CCC--C--TA-G-TGG-ATGGGCGTGG... 5020
H2B.CI.x.EHO ..............................................................................................-T-C-TGA-ATATAGGACAAA--ACTTGCAACA--TC-CT-A-GT-CCT--C--TA-G-T-G-ATGGGC-TGG... 5546
H2B.GH.86.D205_ALT ..............................................................................................GT-T-TTA-GTATAGAACAGG--A-TTGCAACA--TC-CT-A-GTCCCT--C---A-G-T-G-ATGGGC-TGG... 5548
H2G.CI.92.Abt96 .....................................................................................TCTGA--AA-TTCTTAA-GT-TA-AACAAA--ACCT-CAG-A--CGGTT-A-GT-CCT------A-A-TTG-ATGGGC-TGG... 4902
H2U.FR.96.12034 .....................................................................................................G-GTATA-CACAAA--A-CT-CAG-AA-TG--T-A-GTGCCC------A-G-T-G-ATGGGC-TGG... 5053
COL.CM.x.CGU1 .................................................................................................................................................GA-GC-GTTTCCAGAATGC-A-TAT 4911
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .....................................................................G.TTAGATAGATGGTGT---GCTA-----A-GGGA-AA---AAAA-CAAAG--TTGGCTCCTATAACA-GGCA--------T----CT-AGAA--AGTTAT 5180
DEB.CM.99.CM40 .....................................................................A.TTAGATAGGTGGTGC---GCTA-----AGAG-A-AA--CAAGA-CAAAG--TTAGATACTGTACAA-GG-T---C--T-T----TTAAGGA-CT--TAT 4999
DEB.CM.99.CM5 ......................................................................ATTAGATAAGTGGTGT---GCCA-----AGAGGA-A----AAGA-CAAAG--TTACAA-C-ATAAAG-GG-T---C--T------TTAAGAAGGG--TTC 4993
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .......................................................GATTGGGGA-ACCAAATTAGAACATTGG-TG--CACTT-G---TCTATA--A--CAAAA--AATG-GTTA-AA--GACAG-GAT--T--CA--T-T-AG--T-A-ATGGGA-TGG 5104
DRL.x.x.FAO ..........................................................GAGGTACAT-GTAGAAAGGTGGAACTCCCTG-GCAA-T-T--TA-GCATA-G-GAGA-AA-T-TTTAGAAA-----CA----GC--C-----TCC--T--T-A...GGTTGG 4757
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .................................................................................................-T------AA---AGAA-TAAAC----A-AACAG-----C-----G------------GCAATCA----T... 4643
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .................................................................................................-T------AA---AGAA-TAAAC----A-AACAG-----C-----G------------GCAGTCA----T... 4723
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 AAGATCAG...........................................................................................................GAAT---CAATT-CCT---GAA--C--------T-GGC-GGTG-AATGG-AGTTT 5363
GSN.CM.99.CN166 AGGAAGGT.................................................................AGACTGGTTGCTT--AGCTACT--------C--A-GGTCAGGCAAA-C-......CC--TTG-A---GTC--------CC--TTG-AA--C-A-... 4924
GSN.CM.99.CN71 ..............................................................................................-GC-ACTA-ACATC--A-A-GGTCAGG-AAA-CTCC--TTG-G----TC--C------C--CTA-AA----A-AGG 4909
LST.CD.88.SIVlhoest447 .........................................................................GAGCCTAGTAG-G-AG--CC--G-TAT-AGG-GAGCACA-AA--A--CTCAA-AT-AT---G-AAGCTT----GGAACA-GGGTAGGCTGGGA-TTT 4461
LST.CD.88.SIVlhoest485 .........................................................................GAACCTGATAG-G-AA--CC--G-TATTAGG-GAGCACA-AA--AA-CTCAGGTT-AT---G-AAGCTT----GGAACA-GGGTAGGCTGGGA-TTT 4461
LST.CD.88.SIVlhoest524 .........................................................................GAGCTTAGTAG-G-AA--TC--G-TAT-A-A-G-A--CA-----AA-GTAAA-AT-AT---G--AG-TT----GGTACA-G-GTAGGATGGGAGTTT 4458
LST.KE.x.lho7 .........................................................................ATCCTTAATAG---AG--TT--G-CATAGTC-G--TAAACA---A-GC-AAAGAAAAT---G-AGGCTT----GGAACA-GTGTAGG-TGGGA-TTC 5545
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................TCAGAG--T-GAAAAGTGGCACTGGTTAGT---AAG-CAG-TGGCATGGGCCAC--CAAATAATG-G-AAG-AT-T----GGCTGTAT-C---T-T-ATGGCTTA-A--GA-TGG 4889
MND-2.CM.98.CM16 .....TAG.....................................................-CATGCAGTAGAAAGATGGAATTC-CTGG--AA-T-C---A-ATATA-A-GAGA-AAAC-TTTGGACAA----GA--TA-AGGCA--T-T-C--T--T-A...GG-TGG 5191
MND-2.GA.x.M14 .........................................................................AAAATGGAATTC-TTAG-CAA-T-C---A-ATATA-G-AAGA-AAAC-CTTAGATAAG---GAACTATTC--C----T-C--T--T-A...GG-TGG 5118
MND-2.x.x.5440 .......................................................ACAGGACGTCAA-TTGAGAGATTGGAATTC--TAG--AA-T-T--TA-GTATA-A-GAGAGAAAC-TTTAGAAAAT---CAA-TATAC-CC--T-T-C--T--T-A...GG-TGG 4754
MNE.US.x.MNE027 ..................................................................................CCTC-TAAA-TATCTGA-AT---AAAC-AAAGATCTAC--AAGGTTT-C-AT...GTGCCC-----TA-G-TCG-ATGG...G--TGG 4960
MON.CM.99.L1_99CML1 ..............................................................................................-TGCACTA-ATG-C-CA-ACTCACAGG-AG-GCACCC-TTG-C---GT---------CC-GCTG-ACA---AGAGA 4896
MON.NG.x.NG1 ..............................................................................................-GC-AC-A-ATATA-CA-A-ATACAGGGAAAGT-CC--TTG-G---GT----------C-GCTTA----C-AGCGC 3489
MUS-1.CM.01.CM1239 ..............................................................................................GGCTACAA-ACATC--A-C-TTTCAGG-AAA-CACC--TTG-G---GT---C-----CC-GGTA-AA--C-A-AGA 4873
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ..............................................................................................GGC-ACAA-ATAC--CA-CCTTTCAGGGAGAGCA-CC-TTACA---GTG---------C--TTGTAC----AGAGG 4883
MUS-2.CM.01.CM1246 ..............................................................................................-TGCACTA-ACAT---A-C-TCTCAGGGAAAGCTCC--TTACA---GTC--C------C--TTG-AG----AGAGA 4981
MUS-2.CM.01.CM2500 ..............................................................................................-TGTAC-A-ACACC-CA-C-T-TCAGGGAAAGCACC--TC-CA--C-TC-----T--CC--GTG-AG----AGAGA 4934
OLC.CI.97.97CI12 .............................................................GCT-AATAATGGGCAGGTAGAAC-TGTGAA-T-C-TGGCTA-GT-AGCCTACAA-TTTTGG-GATACCAT---A-A-GGCA-A--TGT--CA-GTA---AAGGGA-TGG 5046
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................ACA..ATGGCACTCTCTAG--AA-T-C--T--GTACA-A-GAAA-AA-G----A-A--A----GAA---GTG-CC--T-T-A--GTA---TGGGG-TGG 4467
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................ACA..GTGGCACTCCCTAG--AA-T-T--TATGTATA-A-GAAAGAAAG----A--A-A----GAA---GT--CC--T-TCA--GTA---TGGGGGTGG 4485
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................ACA..ATGGCACTCTTTGG--AA-T-T--T--GTACA-A-GAAAGAAAGC---A-AA-AG---GAG---GTG-C-----T-A--GTA--ATGGGG-TGG 4678
RCM.NG.x.NG411 .......GCAGTGG.................................CATTCCTTAGTAAAGTATCATCAGTAT.................................A-G-GAAAGAA-G------AA-AT---GAG---GT--CC--T-T-A--GTA---TGGGGGTGG 4690
SAB.SN.x.SAB1 ........................................................................................CC----G---T----C---C----G--CAAAC-GTG-GTTCAT---CGG----CC-C---TAC-A---TAAGATGGAATTGG 5588
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ..............................................................................................-C-T-TTA-GT-CA-CACAAA--AATT-CAA-A--TG--T-A-GTACCC---A--A-G-T-G-ATGGGCATGG... 4612
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .....................................................................................CCTAA--AA-C-T-TAA-GTATA-CAC-AA--A-CTGAAC-AA-CC--C-A-GTACCC------A-G-T-G-ATGGGCGTGG... 4570
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ....................................................................................................AA-GTATA-AACAGA--ATCTGAAG-AA-T-GTC-ACGT-CCC------A-A-T-G-ATGGGCATGG... 4572
STM.US.89.STM_37_16 .....................................................................................CCTCA--AA-C-TTTAA-GTATA-CAC-AA--A-CT-AGC-A--C---C-A-GTGCCC--C--TA-G-TTG-GTGGGCATGG... 5139
SUN.GA.98.L14 .............AAGAGAATGGGAAGATAGAAGACAGTATAAGATAGTTAGAATAGTATGGCTTATAGATAGAATTGCTGTAG-G-AA--TT--G-TTTAAGA-GAATGCA-AGG-AA-C-AAAGAT-AT---G-A-C--TGT--GGAACA-GT-CTGGATGGGAGTGG 5595
SYK.KE.x.KE51 .....TAA.......................................................................AATGC-GCA-A--T----GGTA--C-A----AAAAGCAAAC--TTAGA-AA-GCCACA----A------T---C-G-TTA-ATGGGAGTGG 5039
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .....TAG.......................................................................ATTGC-GCA-A--A-----ACA----A----AAAAGCAAAG--TTGGA-AA-GCCACA----A---------CC---TAGAATGG-A-TGG 5387
TAL.CM.00.266 ..............................................................................................GTTT---ATACATA-AACCAAG...T-CTTACAAAAG-T-A---GGGTT-------T-C--TTGAGA--CG-CTCC 5159
TAL.CM.01.8023 ..............................................................................................GT-T---ATGTACA-AACCAAG...T-CTTACAAAAG-TAA-A-GGGTC-----T-TCC--TTAAGAATGG-CTCT 4657
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ...................................................................TGGAGAGCATATAGAC---T-GAAG-GC-T-GTGA-ATACC-CA-GAGGAACCGGTTACA--AT---ACA---CTTATG-----CC--T-TGGATGGG-TTGG 5389
VER.DE.x.AGM3 .....ATGGCAAGG.................................GATAGTGAGGTACTGGATGA-GAC...............................................T-G-AAATTA-AC---AAA---C--ATG-----CC---TTA-ATGGG--TGG 4912
VER.KE.x.9063 .....ATATTGGAT.................................GACTAA.................................................................A-GGAACCTTAA----CAA--C-TGATG-----CC---TTAA-TGGG-TTGG 5417
VER.KE.x.AGM155 .....ATATTGGAT.................................GAATAA.................................................................A-GGAA-CT-AA----GAA--C-A-ATG--T---C---T-A--TGGG--TGG 5409
VER.KE.x.TYO1_patent .....ATGGCAGGG.................................AATAGTCAGATATTGGATGA-ACA...............................................A-G-AA-TT-AA----AAC---TATATG--T--CC---TTA-ATGGG-TTGG 5414
WRC.CI.97.97CI14 ......................................................................TAAAGGTAAATTC-GG--A-GGACCT-TT-TATAGCAA--C-AATTAAAGC--GGCA--C-AAT---CTAT-GGGATCT-GGC-TGCAG-AGCAGA-TGC 5481
WRC.CI.98.98CI04 ......................................................................TAAAGGAAGGTTT-----A-GG-C-T-TTGGATAGCTC--C-AATGCAA--TAAA-A--C-A-T----TAT-GGGAACT-GGC-T-CT-AGGCAGA-TGC 5496
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......TAGCAGT.................................ACCACTAAT...TA-..-ATCTCAAAAGGAAGATTT-G---A-GGAGCT-TTGGATAGCAG-GC-AAT-CAAG--AAACAA-C-A-A--CCTGTTTGGCTCA-GGC-TGTA-A-GCAGA-TGT 4413

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2013
269



PLVGenomes

PLV
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

H1B.FR.83.HXB2 AGAATAAGTTCAGAAGTACACATCCCACTAGGG..................GATGCTAGATTGGTAATAACAACATATTGGGGTCTGCATACA...GGAGAAAGAGACTGGCAT........................................................ 5280
Vif _R__I__S__S__E__V__H__I__P__L__G__.__.__.__.__.__.__D__A__R__L__V__I__T__T__Y__W__G__L__H__T__.__G__E__R__D__W__H__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
H1A1.UG.85.U455_U455A ---G-----------------------------..................--A--------A---G---G----------------------...-------A---------C........................................................ 4726
H1C.ET.86.ETH2220 -AGG-----------------------T-----..................--G--------AA------A-------------T----A---...-----------T------........................................................ 4672
H1D.CD.84.84ZR085 -A-------------------------T----A..................---------C-----G--------------------------...-----------A------........................................................ 4802
H1F1.BE.93.VI850 ---G---------------------------A-..................--A-T--A---A--------------------G-----CC--...-----------A------........................................................ 4620
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---G----------------------------A..................-------C-C-A---G----------------G---------...-------A---------A........................................................ 4677
H1H.CF.90.056 --G------------------------T----A..................--A-----G--A--C-----C-----C---------A-----...-----------A------........................................................ 4627
H1J.SE.93.SE9280_7887 -A------------------------------A..................--G----T---A--------------------------G---...-----------T-----C........................................................ 4594
H1K.CM.96.96CM_MP535 -A-------------------------------..................-----AGAG--A---G---------------------T----...--------G---------........................................................ 4476
H1O.BE.87.ANT70 ---G-T------AGT---T-T--T---G-----..................-TG--CCATG-A---G----C-----------AT--ATGC--...--G--------TGAA---........................................................ 5334
H1O.CM.91.MVP5180 -A-G-C-----G-CG--GT-T--T---G---CA..................--A---GATA-A--GG-C--C-----------AT-AATGC--...--G--------GGAA--C........................................................ 5309
H1O.CM.94.BCF06 -A-G-C-------TT---T-T--T---G---CA..................--A---GATA-AA-GG-T--C-----------AT-AATGC--...--G--------GGAA---........................................................ 5333
H1O.CM.96.96CMA102 ---G-C-------GT---T-T--T---G-----..................CTA---T-TR-A---G-G--C-----------AT--ATGC--...--G--------GGA---G........................................................ 4770
H1O.CM.98.98CMA104 ---G-C-------GT---T-T--T---G-----..................C-G---T-TA-A---G-G--C-----------AT-AATGC--...--G--------GGAT--G........................................................ 4766
H1O.CM.99.99CMU4122 ---GCC-------GT---T-T--T---G-----..................ATG---T-TG-A---G-G--C--C--------AT--ATGC--...--G-----G--TGAA---........................................................ 4765
H1O.CM.x.pCMO2_3 ---G-C-------GT---T-T--T---G---A-..................AGA---T-GA-A---G-G--C--C--------AT--ATGC--...--G--------TGAA---........................................................ 5332
H1O.FR.92.VAU --GG-C------AGG---T-T--T---G----T..................CCA---T-TA-AA-GG-G--C-----------AT-AATGC--...-----------GGA---G........................................................ 4846
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---G-C-------GT---T-T--T---G-----..................-GGC--T-GA-A---G-G--C-----------AT--ATGC--...--G--------TGAA---........................................................ 5333
H1O.US.99.99USTWLA -----C-------GT--CT-T--T---G----A..................-GA--C-TGA-A--GG----T-----------AT-AATGC--...--G--------TGA----........................................................ 4763
H1O.US.x.I_2478B -----C------AGT---T-T--T---A-----..................CCG---TTTA-A---G-G--C-----------AT--ATGC--...--------G--TGAA---........................................................ 5336
H1N.CM.02.DJO0131 -A------------------T------G----T..................CTG--A--G--A--G-----C--T--------A--AACA---...--------GTCT------........................................................ 4786
H1N.CM.95.YBF30 -A------------------T------G----T..................C-G--A-----A--G-C-GTC--T--------G--AACA---...------CAGTCT------........................................................ 4874
H1N.CM.97.YBF106 -AG-C------------R--T------G----T..................CMG--A-R---A--G---GTC--T--------A--AACA---...------CAGCCT------........................................................ 4872
H1P.CM.06.U14788 --G--T-------C---TT-T--T---G----A..................ACA--A-CCA-TA-TG-G--T--Y--------G--CATGC-T...--G--------AGAA--A........................................................ 4751
H1P.FR.06.RBF168 --G--T-------G---TT----T---G----A..................-CA--A-TCA-T--TG-G--T--T--------G--TATGC-T...--G----A---AGAA--A........................................................ 4741
CPZ.CD.06.BF1167 ----AGG-AGG------G--T--A--CA--ACT...............GAGA-A--A-A--------------T---------C--A--CTGT...--G----A--CT------........................................................ 5385
CPZ.CD.90.ANT -AG-A-G-AGA---------T--A------CCAACA............TTG---AAA-A-------G-G---GTG-TC-----AT-A--ATGT...------C-CCCA-----C........................................................ 4725
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---G-----------A----T-----TT---AA..................A-A--A-A---A--GG-C--C--C--------AT-AATGC--...-----GCAT--A-----C........................................................ 4866
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -A-------------A-----------T----A..................--A--A-A---A------GTT--C--------AT-AATGC--...--------GCCA------........................................................ 4852
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -A-G-T---------A-T-----T---G----A..................-----C-A---A------GT---C--------A--CATGC--...------------------........................................................ 4846
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --G--GGC----C-GA--T-T--T---A--AAT..................C-G----AGC-AA-TG-C--------------A--AATGC--...-----------T------........................................................ 4822
CPZ.CM.98.CAM3 -A-G-----------A----------TA---AA..................A-G--A-A---A--GG-------C--------AT-AATGC--...---C-GCAT-C-------........................................................ 4694
CPZ.CM.98.CAM5 -A-G-G--------------T-----TT---AT..................ACA--A-A---A--GG-C--------------A---ACA---...--GC--CAT-CT-----C........................................................ 4982
CPZ.GA.88.GAB1 -A-G-TGC---T---A-------A--TT-CA-A...............GATT--T---A---AA--G-G-----C-------CCT-AAGCC--...--------G-C-------........................................................ 5344
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -A-G-------------C-----A--CA--A-A..................-----A-A-A-A--GG-CTGT-----C---AA-T-AATGC--...------CA-CCA------........................................................ 4673
CPZ.TZ.00.TAN1 -A--G-GCAGGG---A-------A--T---ACA...............GAAAGAT-A-A---A--GG-TTT-CAT-----------AGCCTGT...---------CCA------CTAGGTCATGGC............................................ 4939
CPZ.TZ.01.TAN2 -A--G-GCAGG----A-------A--TA--ACA...............GGAA-G--A-A-A-A---G-CTT-CAT-----------AGC-TGT...---------CCA------........................................................ 4932
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -A--G-GCAGGG---A-------A--T--T-AA...............GGAA-G--A---A-A--TG-GCT-CAT--------AT-AGC-TGT...--G--G---CCA------........................................................ 4924
CPZ.TZ.09.UG38 -A--G-GCAGG----A----T--T--CA-TAAT...............GAGA-A--A-A-A-A---G-GTT-CAC-----------AGCCTGT...--G--G---CCA------........................................................ 4901
CPZ.US.85.US_Marilyn ---G---A------------T-----TA---AT..................A-A--A-A-A-A--G--T-T---G--------GT--A-A---...------CA--C------C........................................................ 5340
MAC.US.x.239 T-G-CCT-CAGCAG----AT-T--------CA-...............GAA-GAAGCCAT--A-A-G--CA-GGG------CA-T--ACAC--......----A--GG----TCAGTACTTATGCA............................................ 5597
Vif _W__T__C__S__R__V__I__F__P__L__Q__.__.__.__.__.__E__G__S__H__L__E__V__Q__G__Y__W__H__L__T__P__.__.__E__K__G__W__L__S__T__Y__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
H2A.DE.x.BEN T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT--------CAA...............GGAA-AAG-CATC-A-A----CAGG--------AAC--AACAC--......----A--GA----TCTCCTCTCATGCA............................................ 5680
H2A.PT.x.ALI T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT-----T--CAA...............GGAAGAAG-CATC-A-AG---CAGG--------AAC--AACAC--......----A--GA----TCTCCTCTTATGCA............................................ 5673
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT-----T--AAA...............GGA--AAG-CATC---AG---CAGG----C---AAC--AACAC--......----A--GA----TCTCCTCCTATTCA............................................ 5125
H2B.CI.x.EHO T-G-CTT-CAGTAG----ATAT-T--C--GAAA...............GAA-GA--ACATC-A-A-G-CCA-GG---C---AAC---ACCC--......-----G-GA-TCTTGAGTTCCTATGCT............................................ 5651
H2B.GH.86.D205_ALT T-G-CTT-CAGTAG-A--ATAT-T--C---AAC...............AAA-GA--AT-GC-A-A-G-CCA-GG-------AAC--AACCC--......-----G-GA-TCTTGAGCTCCTATGCT............................................ 5653
H2G.CI.92.Abt96 T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT-----T--ACA...............AAA--A--ACAT----A----CA-GGG------AACT--ACCC-T......----AG-GA---TTAAGCCAGTATGCA............................................ 5007
H2U.FR.96.12034 T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT-T--T---AAA...............AAA-GAT-ACAT----AGG-GCA-G-C------AA-T--ACAC--......--G-AG-GA----TATCCTCTTATGCA............................................ 5158
COL.CM.x.CGU1 TATTATTTAGG-A--AC-G-GTCA--C...-AA..................TGGTGG-C-GAA-GT-A--T-GAG-T--ACTTAGG-TCAG-T......ATT-AGTTAA-CATAATATACTTGGGCACTTTAACCCCAGATAGATATCAT.................... 5034
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 TTT-CTCAGA--AG-A--ATAT-T--TA-CACA...............AAA--A-GA-A-G-A---G--GA-CTC-TC---T-C--AGCGC--......----A--GA---TTGCCAGGAATGGCA............................................ 5285
DEB.CM.99.CM40 TAT-C-CAAA--A--A--GTAT----CA-CACA...............AAA--A-GGG--G-A---G--GA-TT-CTA---T-CT--ACCC--......--G-A--GA----TACCCACTATGGCA............................................ 5104
DEB.CM.99.CM5 TAC-CTCAGA--A--A--GT-T----CG-CACA...............GAA--A-GA-A-G-A---G-GGA--T--TC---A-C---GC-C--......----A--GG---ATGCCCTCTATGGCG............................................ 5098
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 TAT-CC-TGA--A--A-------------GA-A..................-CG---TACA---A-G---AGCTC------CA-T--ACCC--......----A--GA-AT-TGTCACAAGTAGCA............................................ 5206
DRL.x.x.FAO T-G-CTCA-AGTC-GTGGAC------CT-CAAA...............GACA-AAG--A-A-A---G-----GTCCTG---AAC--CACCC--......--C-A--GG---TTAAGTAAATATGCCATA......................................... 4865
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --GG---------GG---T----A---G----C..................CCC---GA-A-TA--G-G--C-----------A--CATGC--...-------AG--AGAA--A........................................................ 4736
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --GG---------GG--GT----A---G----C..................CCC---GA-A-TA--G-G--C-----------A--CATGC--...-------AG--AGAA--A........................................................ 4816
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 T-G-CCTACAGCC-GT-CATT-----CT--TCA...............AAA----A-TACA-A-A-G-G-AT-TT---CACAAC--CACCC--......-------GA----TCTCAAGTCATGGA............................................ 5468
GSN.CM.99.CN166 ---T-T-CACA-A-CAAGATTCGATT-GC-AT-GAT............ACTAGGAAG...G-A-GGGA-GA-GT-G-AGCAACATATATAGAG...AT-ACT-TCCTA---G-CACAACCAGTCATGGACCAGCTAGCTTATCCCGGTCCACCTATTACCAACAAGCAGT 5076
GSN.CM.99.CN71 TTT-C-CAAAACA--A-T-GAT-AG--T---AT.........ACTAGGCAG-TA-GAGAGGAA---GA-G-C------ATT-AGA-AACC-TC......CT-T-G---ACAAC-AGTCATGGACCAGCCAGTCTATCCCGATCC...ACCTACTACCAACAGGCAGTCAC 5061
LST.CD.88.SIVlhoest447 TAT-CTTA-AATA-TA--GTG--A--TT---A-..................ACA-GA-CC--A---G-G-G-TGC---GCACACT--GCAG--......-G-----GA---ATCTCTCAGTGGGCA............................................ 4563
LST.CD.88.SIVlhoest485 TAT-CTTA-AATA--A--GTA--A--TT---A-..................ATA-GA-CC--A---G---G-TGC---GCACACT--GCAG--......-G-----GA---ATCTCTCAGTGGGCA............................................ 4563
LST.CD.88.SIVlhoest524 TAT-CTTACAATA--T---TA--T---T---AT..................ACA-GA-CT--A---G---G--TT---GCTCA----GCAG--......-GG----GA---AT-TCACAGTGGGCA............................................ 4560
LST.KE.x.lho7 TAT-CCTA-CATA--T--GTG--A--T----A-..................TCA-GA-CT--A---G-C-G--T----GCACA-T--GCAG--......-G---G-GA---ATCTCACAATGGGCA............................................ 5647
MND-1.GA.x.MNDGB1 TAT-CTT-CAGTA-----GTG--TAT-A--AATAGG...............--CATA-----AA--G-T-G--GC------CA-T----A-T-......--GGT--GA--CTTAAGTACTTATGCAGTA......................................... 4997
MND-2.CM.98.CM16 T-G-C-CAC---C--AA-T-T--T--C----AA...............GAA----AACAGA-CA----C--C-TCCTG---AACT-AACCC--......----A--GA---TTATCAACTTATGCC............................................ 5296
MND-2.GA.x.M14 T-G-CGCAC--TC--AAGATT-----CT-CAAA...............GAT-GCT-A-AGA-TA-T--T--TG-CCTA---AACT--ACCC--......----A--GA---TTATCTCAATATGCA............................................ 5223
MND-2.x.x.5440 T-G-C-CAC--TC--AAGA-G-----CT-TAA-...............GAT-G-T-A-AGA-TA-C--C--CGTC-TG---AACT--ACCC--......----A--GG----TGTCTCAATACGCC............................................ 4859
MNE.US.x.MNE027 T-G-CCT-CAGCAG----AT-T--------CAA...............GAA--AAGCCAG--A-A-G--CA-GGG------AA-T-AACAC--......-------GG----TCAGTACTTATGCA............................................ 5065
MON.CM.99.L1_99CML1 TTCTC-CAGAACA--A-TA-AC----CT---ACCTAGGAATCACTCAAGAA-GA-AGTC--G--C--C-TATTTGG-GATAACAA-TT--TGGGACTT-AC--AC-TGG-A-C-AGTGCACTCTCACCAACAGTGTACAACAAACAGGCCTACACAATAGAATGGGTTTA 5066
MON.NG.x.NG1 TTTTCGCAA-GCA-GA-TA-GC-T--TT---A-ATGGGTATCACACAARAG-RG-AACA--G--C--C-TAC-TRG-GATCACGA-C-T-TGGGACAYTACC-AT-TAG---CCGCGTCACTATCTCCATCAGTCAAATGGAAGCAAGCATACATCATAGAATGGGTATA 3659
MUS-1.CM.01.CM1239 TTTTCCCAAAACA-GA-CA-GC-AG--T-GACACAAAACACCTTAGAATCA-GA-AG-C-GAA--C-CCTTC-T-G-GATAACAG-C-TATGGGAT-TGACT-AT-TAG-A-CAGCAAGCCTATCCAAAAGTACCTATTGGAAGCAGTCATACATCCTGGAATGGGTATA 5043
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 TTCTCCCAGAGCA--A-CAGA--A---T-GACACAAAATACCCGGGAATCA-G---AGT-GAAAGT-CTTAC-T-G-ACT-ACAG-C-TGTGGGAT-TGACC-AT-TGG-A-CAGCAAGTTGCTCTAAAAGCACATGGTGGAAGCAATCCTTTATCCTAGAGTGGGTATA 5053
MUS-2.CM.01.CM1246 TTC-CCCAGAACA--A--A-A--A--TT-GA-CATAAACAGAATAGAAGGA-GCC-A-C-GA-ACT-C-TAC-T-G-GATAACCA-ATTGTT-GAT-TCAC--AC-TAG---CAGCCAGTTTATCAAGGTCCACCTATTGGCAGCAATCCTATATCCTGAAGTGGAGATA 5151
MUS-2.CM.01.CM2500 TTC-CTCAAAATC-GA-TA-G--A--CT-GACA......ATAAAGAAGAGA--G-AAGACAAA---GA-T-T-----CATACAAA-AACA-TT......CT-T-G--TGTTACCAATGTAGGGCCTGCCAGCCTCTCAAAGTCT...ACTTACTGGCAGCAGTCATATAT 5089
OLC.CI.97.97CI12 T-G-C-CA-GG-A--A-TT-T--T---G--CCA..................-GG-G-GAGA-A-A---T---CTC--C---CA-A-TAGACAT......-GG-A--GA-TA--AAATTCAGGTGGGGTG......................................... 5151
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 T-GTCTCA-------A-C---G-T--CT-G--A...............AAAA-CA---AGG-TAA---T--C--T------AA---CACAG--......----AG-GA---TTAAGTACTTATGGA............................................ 4572
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 T-GTCTCA------G--C-----T--CT-G--A...............AATA-CA---AGA-AAAGG-G--C--C------AA---AACA---......----AG-GG---TTGGGAACTTATGGG............................................ 4590
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 T-GTCGCA---------T-----A--TT---A-...............GAA-GAT-A-AG--AAA------C--C------AA-T--ACAGT-......----AG-GA----TAGGGACATATGGG............................................ 4783
RCM.NG.x.NG411 T-GTCTC----------C--------CT-G--A...............AATA-CA---AGA-AAAGG-T------------A----CACA-T-......----AG-GA---TTAGGAACCTATGGA............................................ 4795
SAB.SN.x.SAB1 TACTCCTA-CA----TGGGT---A--C--GAA-...............GAT-GA---CT-A-AAA-G-T--T-AT------CA-T-AACCC--......--G-A--GA---TTAGAAACCTATGCA............................................ 5693
SMM.CI.79.SIVsmCI2 T-G-CTT-CAGCAG----ATAT-T--T--G-AA...............AAA--AT-ACAC--A-A-G--CA-GGG--C---AA---AACAC--......--G-A--GA----TCTCTTCTTATGCA............................................ 4717
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 T-G-CTT-CAGTAG---GAT-T-T--C--GCAA...............GGA--A--ATATC-A-A-G--CA-GGG--C---AA-T-AACAC--......--G-A--GA----T-AGCACCTATGCT............................................ 4675
SMM.SL.92.SIVsmSL92A T-G-CTT-CAGCAG----ATAT----T--G-AA...............AAA--A--CCAT--A-AGG--CA-GG-------AA----ACAC--......----A--GA----TGTCCTGTTATGCA............................................ 4677
STM.US.89.STM_37_16 T-G-CTT-CAGTAG---GATTT-T--CT-GCAA...............GGA--A--ACACC-A-A-G-TCA-GGG------AA-T-AACAC--......----A--GA----TCAGTGAATATGCT............................................ 5244
SUN.GA.98.L14 TAC-C-TACAATA--A-TATT--T---G--ACT..................T---GG-C-G-A---G---GG-TC---G-ACAC--CACAC--......-C--A--GG-T-AT-AACCAGTGGGGA............................................ 5697
SYK.KE.x.KE51 T-G-CTC-AG--C--TGGG-A--A---G----A..................C-A-G-GT---AA-T----A-TTC---CATAA-T--ACAC--......--G-A--G-CT-TTAAGAACAGAGGGA............................................ 5141
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM TAC-CTTA--GCC--TGGACA--A---G----A..................----GA-CTA-ATGG--C--GTTC---CACAA-T--GCCC--......-------GA---TTACATATGCAGGGA............................................ 5489
TAL.CM.00.266 TAT-C-CAAG--A-GTGGATAC----GT---AA...GAAAAGGACACCAGA-TA-AATAT--AACC------CAG------T--T-AGCAC--......--CCAT-GA-ATACGTCCGATTGGGAC............................................ 5276
TAL.CM.01.8023 TTC-CGCAGG-CA--TGGAT-C----C----AA...GAAAAAGAGAATAGA-TA-AGTACA-TACC--C--TCAG------T-CT-AGCAC--......--C-AG-GA-ACACATCAGACTGGGAT............................................ 4774
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TAC-C-T--AGTAG-T-C-T------CT----A...............GGA--A-GA-A-A-A---G--GATTGT--C---CAC--AACGC--......---CAG-GA----TCTCTACCTATGCA............................................ 5494
VER.DE.x.AGM3 TAC-C--TGAGTAG-TATG-G--A--C------...............CAAC---GA--TA-ACATG--GATCT-------CA----ACAC--......----AG-GA----TATCAACATATGCT............................................ 5017
VER.KE.x.9063 TAT-CT-TG-GCAG-TACAT-------A----A...............TTA--A-GAGA-A-ACAG---GACTGC------CA-T-AACAC--......-------G-----TCTCTACTTACGCC............................................ 5522
VER.KE.x.AGM155 TAC-CT-TGAGCAG-TATGTA--A--C--CCCA...............GGAAG--GAGA-A-CCATG-GGAT-TC------CA-T-AGC-C--......A--CA--GA----TCTCAACTTATGCA............................................ 5514
VER.KE.x.TYO1_patent TAC-CC-TGAGTAG-TATGTA--A---A----A...............AAAC---GGGA-A-ATGTG--GACCT-------CA-T-AACAC--......--GCA--GA----TATCCACATATGCA............................................ 5519
WRC.CI.97.97CI14 TTT-CT--GCATAT----A-A--A---A--CA-...............GGAC-CTGGGAGA--CA---T-G-TGC------AA-T--TCAC--......----AG-GA---ATGGACACCATGGGATTT......................................... 5589
WRC.CI.98.98CI04 TTT-CT--A-ACCT-T-GAGA--A--CT--CAA...............GGGC--TGGGA---ACA---C-GGTGC------AA---AGCAC-T......----AG-GA---TTAGACACCATGGGGTTT......................................... 5604
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 TTC-CT--ACATAT----AGA--T--T--TCAA...............GGGC--TGGGA-A--CAG----GGTGC------AA-T-AGC-C--......----T--GA---ATAGATACTTTGGGATTC......................................... 4521
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H1B.FR.83.HXB2 ...................................................................TTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAAAAGAGATATAGCACACAAGTAGACCCTGAACTAGCAGACCAACTAATTCATCTGTATTACTTTGACTGTT 5383
Vif __.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K__K__R__Y__S__T__Q__V__D__P__E__L__A__D__Q__L__I__H__L__Y__Y__F__D__C__
H1A1.UG.85.U455_U455A ...................................................................--------T--G------------------CTG--A--------------------T-----C-----------T--------C---C----T---------- 4829
H1C.ET.86.ETH2220 ...................................................................--------T--------------------ATTG-GA--C----A-----------------GC--G--------C---------A--C----T-----T---- 4775
H1D.CD.84.84ZR085 ...................................................................C---------------------------------G--------------------------GC--G------------------A-------T-----T---- 4905
H1F1.BE.93.VI850 ...................................................................C-----------------------------C-GGG--AG-----G------A---------GC--G--G--------G--C---A-A-----T-----T---- 4723
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ...................................................................--------T--G-----------G------C-G-GA--------A-----------G-----C-----------T--G---------C----T-----T---- 4780
H1H.CF.90.056 ...................................................................--A--C-----------------------ACTG--A--G-----------------G----GC--G------------------A--C----T-----T---- 4730
H1J.SE.93.SE9280_7887 ...................................................................------------------------------C-G-GA--G--C--A----------------GC--G------------------A---G---------T---- 4697
H1K.CM.96.96CM_MP535 ...................................................................------------------------------CTG--A--G--C--A-----------A-----C---------------------A-A-----T-----T---- 4579
H1O.BE.87.ANT70 ...................................................................-----A--T--G--TAGT---------C-TT-T----AG----AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C----T---AC----- 5437
H1O.CM.91.MVP5180 ...................................................................-----A--T--G--TAGT---------CAAT-C---GAG----AA-----GA-T--T------AC-------AGGA-G--A------C----T--CACA---- 5412
H1O.CM.94.BCF06 ...................................................................-----A--T-----TAGT---------CAAT-C----AG-----A-----GA-T--T------AC-------AGGA-G--A------C----T--CA------ 5436
H1O.CM.96.96CMA102 ...................................................................--A--A--T-----TAGT---------CA-T-C----AG-----A-----GA-T---------AC-------AG-A----A-----------T--CAC----- 4873
H1O.CM.98.98CMA104 ...................................................................--A--A--T-----TAGT---------CA-T-C----AG-----A-----GA-T---------AC------TAG-A-G--A-----------T--CAC----- 4869
H1O.CM.99.99CMU4122 ...................................................................-----A--T--G--TAGT---------CA-T-C----AC----CA-----GA-T---------AC-------AGGA----A----AAC----T---AC----- 4868
H1O.CM.x.pCMO2_3 ...................................................................-----A--T--G--TAGT---------CA-T-C----AC---GCA-----GA-T---------AC-------AGGA----A----AAC----T---AC----- 5435
H1O.FR.92.VAU ...................................................................-----A--T------AGT---------CA-TGC-G--AG----TA-----GA-T---------AC-------A-G-----A------C--------AC----- 4949
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ...................................................................-----A--T--G--TAGT------------T-C----AG----AA-----GA-T---------AC-------AG-A-G--A---A-A-----T----C----- 5436
H1O.US.99.99USTWLA ...................................................................C-A--A--T--G--TAGT---------GA-T-C----AT----AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C-C-----CAC----- 4866
H1O.US.x.I_2478B ...................................................................A----A--T--G--TAGT---------CA-T-C----AG---GCA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C-C--T---AC----- 5439
H1N.CM.02.DJO0131 ...................................................................C-A--A--T-----A-------------AACT-GGA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A-----T-----T---A-T---- 4889
H1N.CM.95.YBF30 ...................................................................C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A-----TC----T-----T---- 4977
H1N.CM.97.YBF106 ...................................................................C-A--A--TR----A--------------AC--GGA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A---TGT-----T---A-T---- 4975
H1P.CM.06.U14788 ...................................................................--A--A--T----CAAGTG-G--G-----AC--GGT-A---C-C------GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A---- 4854
H1P.FR.06.RBF168 ...................................................................--A--A--T----YAAGTG-G--G-----AC--GGT-A---C-C---C--GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A---- 4844
CPZ.CD.06.BF1167 ...................................................................C-T--A--T--G-CAAG------------AC--GG------CT-G---G----------A---AC---T------A-T--A---AGTAGA--T---CCT---- 5488
CPZ.CD.90.ANT ...................................................................--A--A--T--T--GAG------------ATGTGGA-AG----T---------------A---AC---T--T---A-G--A--C-AA-----T--CCC----- 4828
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ...................................................................C-A--A--T-----G--------------AT-TGG-TC---C--A------A----T------A-G-----TAG---------C--TC----T-----T---- 4969
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ...................................................................--A--A--T-----A--------------AC--GGA-T---C--G------A----T------T-G------A-G-----A--C--T-----T-----T---- 4955
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ...................................................................--A--A--T--G-----T-----------AC-G--A---------------A----T------T-G--------C---------T--C----T-----T---- 4949
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...................................................................C----A--T-----AG-A-----------AG---GAG-T--C--T--C--G------------AC------TAGG-----A--C--TC----T-----T---- 4925
CPZ.CM.98.CAM3 ...................................................................C----G--T-----G--------------ATGTGG-TC------T-----------------GA-G-----TA----------C--TC-A--T-----T---- 4797
CPZ.CM.98.CAM5 ...................................................................C----A--T-----G--------------ATGTGG-TC---C-AA-----------T------ACG-----TAG---------C--TC----T-----T---- 5085
CPZ.GA.88.GAB1 ...................................................................--A--C--T-----------TC--------CT-GGATCT---GT------G--G--T--CTTCAC------TAG-T-G--C--CTCTC-A--T-----T--C- 5447
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ...................................................................C-A--C--T-----G--------G------C-G-GA-C------A--T--GA----T---C--AC------T-GG--G--A--CTGT-----T-----T---- 4776
CPZ.TZ.00.TAN1 ...................................................................A-A--ATTA............--------AC--GGA-A---C--T------A-----------AC----------T-G-----CACTAGG--T---AC----- 5030
CPZ.TZ.01.TAN2 ...................................................................C-A-----T-----AGGGC----------AC--GGA-A---CT--------T-----------AC------T--GT--------ACTAGG--T---ACA---- 5035
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...................................................................-----A--T-----AGGG-----------AC--GGA--------------GA-----------ACG--------G--T-----CACTA-G-------CA---- 5027
CPZ.TZ.09.UG38 ...................................................................--A--A--T-----AGGAT-G--------AC--GGA-A----GT-------C---------C-AC---T-----GT--------ACTA-G--T----CA--C- 5004
CPZ.US.85.US_Marilyn ...................................................................--A--G--T-----A--A-----------AC--GGA-CT--C-AG------A----T-----GA-G------A-G-----------------T-----T---- 5443
MAC.US.x.239 ...................................................................G--A-GATAACCTGG-A-............TC-----AC-T-T-G---G-T---ACA--AA-CTAT------ATTT--C-G---AGCAC---T--CCCT--C- 5688
Vif __.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__V__R__I__T__W__Y__.__.__.__.__S__K__N__F__W__T__D__V__T__P__N__Y__A__D__I__L__L__H__S__T__Y__F__P__C__
H2A.DE.x.BEN ...................................................................G-AA-ATTAACCTGG-AT............-C-G-A-AG-TCT-G---G-T--TAC---A--CTGT------ATC-----A---AGCAC---T--CTCT--C- 5771
H2A.PT.x.ALI ...................................................................G-AA-AATAACTTGG-AT............-C-G-A-AG-TCT-G---G-T--TAC---A--CTGT------TCC-----A---GGCAC---T--CTCT--C- 5764
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ...................................................................G-AA-A-TAACTTGG-AT............-C-G-A-A--TCT-G---G-T--TAC---A--CTGT--G---TCC-----A---AGCAC---T--CTCT--C- 5216
H2B.CI.x.EHO ...................................................................G-AA-A-TAAC-TGG-AT............G-G-G---C-T-TAT---G-T---ACT-----TG---------G-T--C-G---GG--C---T--CTCT-CG- 5742
H2B.GH.86.D205_ALT ...................................................................G-AA-A-TAAC-TGG-AT............G-G-G--AC-T-TAT---G-T---ACA-----TG-G--------G---C-G---GG--C---T--CTCT--C- 5744
H2G.CI.92.Abt96 ...................................................................G-AA-ATTAACCTGG-A-............-C--GA-A--T-TAT---G-T--GACA--A--GAC------T---T--T-G---GGA-C---T-----T--C- 5098
H2U.FR.96.12034 ...................................................................G-AA-GTTAACTTGG-A-............-C--GAG-T-T-T-G---G-T---ACA-----TTGC---------T--C-G---GG-AG---T--CTCT--C- 5249
COL.CM.x.CGU1 ...................................................................AGA--A-CACC------TTAT----TACA--T-GGT-AG-GGGAA---G-TT--AG-TGGC---A-----TAGGGTAC--G--CA-CATAAGGGGGA-G---G 5137
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ...................................................................G-A----TCA-TTGG............GA-C-GGGA-AC-GGCAG---G-GC--TCT--A---T-G-----A--CT----A--CT-AAGA--T--CCC----- 5376
DEB.CM.99.CM40 ...................................................................G-A-CAATA-C-TGG............GAA-C---A-C--GG-AG---G--C--ACA--A--TT-------T--C--T--A--C--AAGA------CCA---- 5195
DEB.CM.99.CM5 ...................................................................G-A--AATCTCTTGG............GA-C-G-CAG-G-GGCAG---G--T--ACA-----C-----T--T--TT-G--A--CT-AAGA-----CCCT---- 5189
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ...................................................................A-CA-CATA-CTTAT...G--C-CCTC--C-C-GG-T-G...GCT---G------------T-AC------TG-GA----A---AAAG-CC-T--CTCT--C- 5303
DRL.x.x.FAO ...................................................................ACAATAG-ACATA-T...............C-GG---AG-T-T-T--CTT-A-------AAC-AC-------AG-A----C--CT--G-A--T--CCCT---- 4953
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ...................................................................--A--CA-T--G--AGG------------AC--GGA-A---C-TA------T----T--A---AC------TAGGA----C-----C---------C-A---- 4839
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ...................................................................--A--C--T--G--AGG------------AC-GGGA-A---C-TA------T----T--A---AC------TAGGA----C-----C---------C-A---- 4919
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ...................................................................G-A--GTTATCCTAT-A-......CATCAA--GGGA...----AG---G-------T--A-G-AC-------AG-A-G--A--C--A-----T---A------ 5562
GSN.CM.99.CN166 CATAATAGAATGGGTATACAAC.............................................AGAA-CA-ACT--GAG-A-G---GG-AGAC-T--TTT-G--C-----TA-TC-GAC---A-G-G-----ATG---A-T--A---GGAA-A------CCA--C- 5201
GSN.CM.99.CN71 AATAGAGTGGGTTTACAAC................................................AGAA--A--CT--GAG-A-GG---ACAGAC-T--CAT-G--C--T--TA-TT-GAC---A--CG-----ATG---A-C--A--CACAAGG------CCA---- 5183
LST.CD.88.SIVlhoest447 ...................................................................G-ATCAATA-A-TGG............-TTT-TGG--AC---CAA---G--A----T--CATT------A-T---A-G--A--CTGTA-A--T---A----C- 4654
LST.CD.88.SIVlhoest485 ...................................................................G-ATCAATA-A-TGG............-TTT-TGG--AC---CAA---G--A----T--CATT--------T---A-G--A--CTGTA-A--T---A----C- 4654
LST.CD.88.SIVlhoest524 ...................................................................G-ATCAATA-A-TGG............-TCT-TGGA-AC---CAG---G----G--T--CATT-----T--T---A-GC-----G--A-G--T---------- 4651
LST.KE.x.lho7 ...................................................................G-TTCCATA-A-TGG............GTCT-T-GAGAC---CAA---G--A-------CAT-------------A-G--C--CTATA-A--T---A----C- 5738
MND-1.GA.x.MNDGB1 .............................................................AGCATAGAA-CAGTA-TTAGA...CCGCC-CCCTTTG-G--AGAG-GGT-T---G-GA--ACT--A--GG-------T--T-----A---T-AC---TT-A------C- 5103
MND-2.CM.98.CM16 ...................................................................A--ACAATA-A-TAT............-A-TTC-CA-AC--CTA---T--CA-------CC--AC-------AGGA-G--A---TG-A-A--TC-CCC----- 5387
MND-2.GA.x.M14 ...................................................................A-CACAGCA-A-TA-............-AC---GG-GAC---TAT--T--CA-------A-T-AC-------AG-A-G------TG-G-A--T--CCCA---- 5314
MND-2.x.x.5440 ...................................................................--TACAGTA-A-TAT............CAA--GG-A-AT---TT---TT-CA-------A-TGACG-----TAG-A----C--CGG-G-A--T--CCCA---- 4950
MNE.US.x.MNE027 ...................................................................G--A-AATAACCTGG-A-............TC--G--AC-T-T-G---G-T---ACA--A--CTAT------ATTT--C-G---AGCAC---T--CCCT--C- 5156
MON.CM.99.L1_99CML1 TTGGATGCAAAAGGTGGAACGG...GTCCCT...TTAGATCCCGTGTGG..................AATCCAA-CCC-AGAGAT-G---GGTC...-G--CAT-G---GCT--C--TC-GACG--G--C--G--GA-T--GA--G-A---ACAC----T----CA--C- 5209
MON.NG.x.NG1 TTGGAGGCAGCCCAGGGTGCCACAGCAAGAGGGAGTAGTAGATCGAGTGTGGTTT............CCTA---CCA--AGAC-GGACCGGGAA-TTG-T-GAGTC-GGTATG-TACCTACCTAA-ACC-GAT-T--CTG-C-A---AATC-ACACCCG--ACTTT-CA- 3817
MUS-1.CM.01.CM1239 CATG...............................................................AG-AAAGGTCC-AGAGAT-G----C--GACT-TGTTT-G---CA----T-CC-CACA-----GA----CATGA-GA-C--A--CACCC-CC----CTCT---- 5150
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 TCTA...............................................................AG-A-A--TCC-CAGGA--GG---CA-GATT-C-TCT-G---TCT---T-CT-GAG---CAC---G--CATGAG-A-C--A---ACCC-G--T---TCT--C- 5160
MUS-2.CM.01.CM1246 CATC...............................................................AG--CAGCCCC-CAAAAT-G---GATAGAC-TGGT-CAT--CGAG--CTTCC-------A---G-GA-CATG--GA-T--A--CACAC-C-----CTCT---- 5258
MUS-2.CM.01.CM2500 ATTGGAGTGGGTTTATGTT................................................AG--C-GCCCC-CAAGAT-GG--GGT-GAC-TGGTAT-G--C--T--CT-CC-T-----A---T-G--CATG---A-T------ACT---C----CTC----- 5211
OLC.CI.97.97CI12 ...................................................................AATTT-A-ATATA-AGTA............GGG-TTTC--GG-TG...T-TT-GACT--A--GTAT-T---TTTCA-GG-A--C--AGTG-------C----- 5239
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ...................................................................G-A--GATA-CCTATATAGATA-CACTT-TG-CCCTT-C--CTTT---G-TA----T---ATT--G--T---A-GA-G--A---AATGTC--T---CC----- 4675
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ...................................................................GCA-C--TT-CTTATATAGACC-GAAAT-TG-CCCTCCC--CTT----G-TA-------AAT-G-G------AGCT----A---AA-ATA--T--CCC----- 4693
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ...................................................................G-A--AATCTT-............----TA---GGAGAT---GTA---G-T---TTT---TGGACT-----TAGTT----A---AAAAT---T---CCA---- 4874
RCM.NG.x.NG411 ...................................................................G-A--AATA-C-TA-ATAGATA-CA-AT-TG-TCCCT-T--CTT----G-TA-T-----AAC-G-------TA--T--G-A---AATC-G--T---CCT---- 4898
SAB.SN.x.SAB1 ...................................................................ACA--AATA---TA-............--T---GG-GA--GGTTT---G-GC-T--T---TGGAC---G-----TA-T------TG--CC--T--CCC----- 5784
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ...................................................................G-AA-GATCACTTGG-AT............TC--G--AC-TCT-G---G-T--CACA--A--TG-G-----T---T----A--CAGTAC------CTCT---- 4808
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ...................................................................G-AA-A-TAACTTGG-AT............-GT-GA-AT-T-T-G---G-T--GACA-----CTAT-----TGTGT--C-G---GG-AC---T--CCCT--C- 4766
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ...................................................................G-AA-G-T-ACCTGG-AT............-CC-GA-AT-TCT-G---G-T--CACG--A--T--G------AT---G--A---GGAGC---T--CTCT---- 4768
STM.US.89.STM_37_16 ...................................................................G--A-GATAACTTGG-AT............-CC-GA-AT-TCT-GT--G-T---ACA--A--CTGT-----T--G---C-G---GGCAC---T--CCCT--C- 5335
SUN.GA.98.L14 ...................................................................-GTA--AT--A-TGG............-TTT-T--C--T---CAA---G--A----T---CTTG-G-----T--GA-G--C--CT-TA-G--T-----T---- 5788
SYK.KE.x.KE51 ...................................................................G-A--ATTAATTTGGG--...C-TCC-TCTGG-TG-......--T---G-----ACA--AC--AC------TGC-T--G-A---AGTC-A-----CCCT---- 5235
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ...................................................................A-TA-GATTCA-TA-CAA...TGGAACCA-TGG--C.........--TG-CT--ACA--A-C-G---------GC--T--A---AAT-T---T--CCCT--C- 5580
TAL.CM.00.266 .......................................................ACAATATCCATTGA-T-GTCA-TCTCGGAT----TCC-AGACG-----GTG--CGC---TG-----AC---AA-TG-G-----T--CT-G------ACCA-A--T--CCCA---- 5391
TAL.CM.01.8023 .......................................................ACAATATCCATTGA-T-GTCA-TCTCGGATG-GACC-T-GATGC----GTC---TC----G-GT--ACA--A--GG----------C--G-----CACCA-G--T--CCCA---- 4889
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ...................................................................G-A-CAATAA-TT-T......--GAATT--C----C-CG--C-AA---G-----ACT-----TG-G--G-----TA-G------TGCC-C-----CCCT--C- 5591
VER.DE.x.AGM3 ...................................................................GA---GATACAGTATCTA...AGCAAT---G-TCCTT-G-----G---G--T-G--T----C-AC------TAGC--G--A---ACCC----T---ACT---- 5117
VER.KE.x.9063 ...................................................................A-A--AATACA-TA--TG...-G-GCAGTAGG-...-AT-TC--A---G--T-------A-C-AC------TGG-A-G--A--C--AC-C--T---TCA---- 5619
VER.KE.x.AGM155 ...................................................................G-A--AATACA-TATGTT...AGCCTAGTA--TG-T-A------A---G--T----T--CA-TAC-------TCCA-G--A---TGTC----T---AC----- 5614
VER.KE.x.TYO1_patent ...................................................................G-A---ATACA-TATGTA...AGCAATTTAG--TCT-A------A---G--T---------CTAC------TAGTA----A---GGTC-C--T---A-T---- 5619
WRC.CI.97.97CI14 ...................................................................AACAT-AGAATG--G-AT............G----T----GGGAA---TTTA--ATG--ATC-GAG---A-TA--A-C--A--CAGTC-AC-T-----A---- 5680
WRC.CI.98.98CI04 ...................................................................AACATAAGAATG--G-AT............G----T----GGGAA---TTTA-TATG--CTCTGA------TGT-A-G-----CAGTC-AC-TG--------- 5695
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ...................................................................AACATAAGAATG--A-GG............G----T-A--GGGAA--TTTTA--ACTGTAA--T-G-----TGTCT-G--A---TCTC-AC-------G---- 4612
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H1B.FR.83.HXB2 TTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATA......GTTAGCCCTAGGTGTGAATATCAAGCAGGACATAACAAG..................GTAGGATCTCTACAATACTTGGCACTAGCAGCATTAATA...............ACACCAAAAAAG 5514
Vif F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__.__.__V__S__P__R__C__E__Y__Q__A__G__H__N__K__.__.__.__.__.__.__V__G__S__L__Q__Y__L__A__L__A__A__L__I__.__.__.__.__.__T__P__K__K_
H1A1.UG.85.U455_U455A -------A-----C-----G-GA---A----------A---......-----A---------------------------------..................-----------------T-----T--GAA-------G--...............--C----C--G- 4960
H1C.ET.86.ETH2220 --G----A-----C-----G--A---A--------T-T-G-......-----------------C-----------------T---..................--------------------------GA-------G---...............-AG--------- 4906
H1D.CD.84.84ZR085 --G-------------C-----A---A----------T---......-----T---------------------------------..................--------CT----G--T--A------A-----------...............G----------- 5036
H1F1.BE.93.VI850 -------A-----C-----G--A---A----------T-G-......A--------------A-C-----------------T---..................--------C--------T---------A-----------...............G-T---G-G--- 4854
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------------C-----G--A---A----------A---......-----------------------------------TC--..................-----------------T------T-GAA--T----G--...............---T------G- 4911
H1H.CF.90.056 -------A-----C-----G--A---A---------GTG--......-----A---------A-C----C------------AC--..................------A-----------------T--A--------G-G...............G----------- 4861
H1J.SE.93.SE9280_7887 -------------C-----G------A----------A---......-----------------C--C------------------..................-----------------TC--------A-----------...............-G--------G- 4828
H1K.CM.96.96CM_MP535 -------A-----AG----G------A----------T-G-......-----T-------------G-------------------..................--------CT-------T--------CA--------G--...............G-T----G--G- 4710
H1O.BE.87.ANT70 --A---CA--A--AG-C--G--A---A-CC-------G-G-......--ACTGA-C-A---------C-CTA---------GTC--..................-----GA-A------CTGC-A--T---AG----G--G--...............-A-G---G--GC 5568
H1O.CM.91.MVP5180 --A----A--A--A--C--G------A-TC----G--G-G-......--GCTGA-C-A---------C-TG----------GTC--..................-----GA-A-------T---A--CT-GAA----G--G-G...............-A-GT-----GA 5543
H1O.CM.94.BCF06 --A----G--A--A--C--G-G----A-TC----G--G-G-......--GCTGA-C-----------CTCT----------GTC--..................-----GA-A--G----T---A--CT-GAA----C-GG-G...............-AGGTT----GA 5567
H1O.CM.96.96CMA102 --A----G--A--A--C--G--A---A-C-----G--G-G-......--ACTGA-C-A---------C-CT-A--------GT---..................-----GA-A--G---CTAC-A--T---AG----G-TG--...............-A-G------GA 5004
H1O.CM.98.98CMA104 --A----G--A--A--C--G--A---ACC-----G--G-G-......--ACTGA-C-A------C--C-CT-A--------GT---..................-----GA-A--G---CTAC-A--TT--AG--T-G-TG--...............-A-A------GA 5000
H1O.CM.99.99CMU4122 --A----G--A--A--C--G--A---A-CA----G--G-G-......A-AYTGA-C-A---------CTCT----------GTC--..................-----GA-AT-G---CTAC-A--T---AG--T-G--G--...............-A-GA-----G- 4999
H1O.CM.x.pCMO2_3 --A-------A--A--C--G--A---A-CC----G--G-G-......--ACTGA-C-A---------CTCT----------GTC--..................-----GA-A--G---CTA--A--T---AG--T-G--G--...............-A-GA-----G- 5566
H1O.FR.92.VAU --A----G--A--A--T--G-GA---ACTC----G--G-G-......--GCTA--CCA---------C-CT-A--------GTC--..................-----GA-A-----GCT-C-A--CT--AG----G--G--...............-A-G----G-GA 5080
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --A----G--A--A--C--G--A---A-CC----G--G-G-......--ACTGA-C-----------C-CT----------GTC--..................-----GA-A--G---CTAC-A--T---AG--TGG--G--...............-A-GA-----GA 5567
H1O.US.99.99USTWLA --A----T--A--A--C--G--A----GTC----G--G-A-......--GCTGA-C----------TC--TAA--------GTC--..................-----GA-A------CT-C-A--CT--AG--T-G--G--...............GG-GA-----CA 4997
H1O.US.x.I_2478B --A----A--A--A--C--G--A---A-CC----G--A-G-......--ACTGA-C-A---------C-CT----------GTC--..................-----GA-A------CTAC-A--T---AG---TG--G-G...............-G-GA-----GA 5570
H1N.CM.02.DJO0131 --A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACC-......--ATT-----------------CG-----G--C--TC--..................-----CA--T-G---C-TC-A-----CA----C-GGG-G...............GG-GT---G--- 5020
H1N.CM.95.YBF30 --A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACC-......--ATTA----------------C------G--C--AC--..................-----CA-C--------TC-A------A----C-GGG-G...............GG-G----G--- 5108
H1N.CM.97.YBF106 --A---CT-----C-----GC-A--GG-C-----GAGACC-......--GTTA-----------M----CG-----G--C--MC--..................-----CA----------TC-A---M--A----C-RGG-G...............GG-GT---G--- 5106
H1P.CM.06.U14788 -------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG......--ATTGAAY-MA--------CTC-----------GTC--..................-----C--CT-G--G--T--A--CT--AA--TGG--G--...............GGGAAGGT---R 4985
H1P.FR.06.RBF168 -------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG......--ATTGAAC-A---------CTC-----------GTC--..................-----C--CT-G--G-TT--A--CT--AA--TGG--G--...............GGGAA-GT---A 4975
CPZ.CD.06.BF1167 --A----AAGG--C------C-A--TA-T--G---G-A-AG......A-CCTA-AGCAT--CC-T-TC-CTA--------TCT---..................-----GAGC-----G-TTC-A--CT-TAA-AA-G-GC--GAACAGAACAAGCAG-AG--TC-T-GA 5634
CPZ.CD.90.ANT -------TCAA--AG-C---C-A--AA-CC-----G-A-G-......A-ATTGA-ATAC--CC-C--CA-GAAG-------GTC--..................-----GA-A--G--G--T--A--TT-TTGTAAGA-CC--GAATTCAGA......GG-TACCCC--- 4968
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --G---CT-----C--C-----A--TG-T-----GACACA-......--AGTT----A------G--C-C------G--CC-AC--..................-----G--C--------T--A--CT--AAG--C-GGG--...............GG-GT-G----- 5100
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --A---C------C--C--GC-A--GG-C-----GAGACC-......--A-TA----A---------C-CT-----G-----AC--..................-----C--C--------TC-----T--AT---C-GGG-G...............GG-GT-C-G--- 5086
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --G----G-----C-----G--A---A--C-------A---......-----------A-------TC-C---------C-CA---..................-----CA----------T------A-CT-----C-GC--...............-A-AGG--GCCA 5080
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --A---CAA----C--C--G--C--TA-C----A-A-GGC-......--CCT-----A--------TC-C--A---G--C-G----..................-----G---T---------G---T---AAGCAG--GG-T...............-A-A-C--G--A 5056
CPZ.CM.98.CAM3 --G---CT-----C--C--G--A--TG-T-----GA-ACA-......--ATAT----A---------C-C------G---C-AC--..................-----G--AT-------T--A--C---AG---C-GGG--...............-G-GT-GG---- 4928
CPZ.CM.98.CAM5 --G---CT-----C--C--G--A--TG-T-----GA-ACA-......--ATAT----A---------C-C-A----G--CC-AC--..................-K---G--A--------T--A--C---AG---T-GGG-G...............GG-GT-C----- 5216
CPZ.GA.88.GAB1 --G----AA----C--C----GA--TA-------G--GC-T......--AGCG---C-T--------CA---A------C-GGC--..................--------CT----G-T------C---AA---T------...............T--GAG-G--G- 5578
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --G---C-------G-C----GA---A-CC----GG-G--T......--G-CAAAGGT--------TC-CTAGG--G---CCTC-A..................--TCAG--A--------TC----CA---T-CA-G--G--...............-AGA----G--A 4907
CPZ.TZ.00.TAN1 --G-T-CAGGA--AG-TC-GC-A--AA--------G-A-G-......A-ATTGA-ATTC--CC-C-T----T-------C-GAC--..................-----GA----G----T---A--TT-CAG-AAGG--G-TGAGAGCCAA...GAT-A--AGCC---- 5173
CPZ.TZ.01.TAN2 --A-T-CAGGA--AG-TC-GC-A--AA--------G-A-G-......A-ACTGA-ATTC--CC-T-T----A-------C-GAC--..................-----GA---------T---A--TT-CAA-AAGR--G-YGAGATTCAA...TAT-AGAAGCC-C-- 5178
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --A-T-CAGGA--AG-GC-GC-A--AA-C------G-A-GG......A-ACTGA-GTTC--CC-T------A---------GAC--..................-----GA--T-------TC-A--TT-TCT-AA-G--G-TGAAGCTCAATACAAG---G----G--A 5173
CPZ.TZ.09.UG38 --A-T-CAGGA--A--TC-TC-A--AA-C------G-G-G-......A--CTGA-ATTC--CC---T--G-T-------C-GAC--..................------A--T-------T--A--CT-TTTGAAGG--G-GGAGATTCAA...TAC-AGA--GCTCCA 5147
CPZ.US.85.US_Marilyn --A---C------C--C-----A--TG-T-----GAGACC-......--A-TT--C-AA--------C-CTA----G--C--T---..................-----C---T-G----T------TT--AAG--C---G--...............GG--AG-GC--A 5574
MAC.US.x.239 --A---CGGGA-AAG-G----G----A-CAGG---G-ACA-......C-GCTGT--T-C--CAGG-TC-CGAG--CT-----GT-CCAG...............---CC-AGC-----G-----A-----GAA--T-G---GCG.......................... 5811
Vif F__T__A__G__E__V__R__R__A__I__R__G__E__Q__.__.__L__L__S__C__C__R__F__P__R__A__H__K__Y__Q__.__.__.__.__.__V__P__S__L__Q__Y__L__A__L__K__V__V__S__.__.__.__.__.__.__.__.__._
H2A.DE.x.BEN --A-G-CAGG--AAG------GA---A-CAG---GG-A-AG......T-ATTGT-CT-C--CA-C----CCCA--CT-----AGCACAG...............---CC---A--T------C-A--C----T--T-G--CA-CAAA....................... 5897
H2A.PT.x.ALI --A-G-CAGG--AAG------GA---A-CAG---GG-A-AG......T-ATTGT-CT-C--CA-T----CCCAG-CC-----GTCACAG...............---CCG--A--C----TTC----CT---TG-T-G-GCA-CAAA....................... 5890
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST --A-G-CAGGC-AAG------GA---A-CAG---GG-A-AG......C-ATTAT-CT-C--CA-C--C-CCCA--CC-----GT-CCAG...............---CCG--A--C--G-TTC----CT---TG-T-G-GCA-CAAA....................... 5342
H2B.CI.x.EHO --A---CTAA--AAG----G-GA---A-CAGG---G-A-AG......A-ATTGT-CCAC--CA-C--C-C-T---CT----CAGGCCAG...............---CC-AG-T----G-TTC-A--C---AG--TTG--CA-GAAGGAAAAG................. 5874
H2B.GH.86.D205_ALT ------C-AA--AAG----G-GA---A-CAGG---G-A-AG......A-ATTGT-CTAC--CA-C----C-T---CT--CG-AGG-CAG...............---CC-AGCT----G-TTC-A--C---AGG-TCG--CAGGAAGGAAAAA................. 5876
H2G.CI.92.Abt96 --A---CTGG--AAG------GA---A-CAGG---G-GCAG......A-ATTGT-CT-C--CA-C----C-A---CT-----A-G-CAG...............--GCCTAGCT-G----TTC-A--CT--CA--T-G-GCA-AAAGGAC.................... 5227
H2U.FR.96.12034 --A---CGGG--AAG-G--G-GA---A-CAG----G-ACAG......T-ATTGT-CT-C--CA-C-T--C-T-G-CT----GAC--CAG...............---CC----T------TTC-A-----CAG------GCA-G.......................... 5372
COL.CM.x.CGU1 -ACGCATAGAG-AAGA-GC--GAAAAGCTA--A-GGG-T--......CCCT-GAA-CCT-----T-TC--G-T------CCTA..................GGA--GTTGAAGT-G---G-AC-ATGT--TCTG--CC---G-GAGAAA...GAGAGG--C-ACC-G--- 5280
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --A-TC-ACAG--GG-G--GC-----A-TC-G--GG-G-AG......C-GCT-A-GT-C--CC-GC-AT-TCATA-GGGAGCAGGAGGT.........AACGGACC-CCT--AT----G---A-TTGCT--AGG-T-GCC---AAAT....................... 5508
DEB.CM.99.CM40 -C--CC-ACAG--AG-G---C-A---A--AGG---G-G--C......C-ACTG-AACA----C-GC-GT-CCATA-GGGACCAG-AGGT.........AAAGGACC-CCT--A-----G---A-A-----TAG--T-GC-G--AAAC....................... 5327
DEB.CM.99.CM5 -C--CC-ACAG--AG-C-C-C-A---C--AAG---G-G-A-......C-ACTA-AACA----C-GC-AT-CCATA-GGGACCAG-AGGT.........AAAGGACC-CCC--AT----G-----A------AGGA--GC-G--AAAT....................... 5321
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --A-CAGACAA--AG-C---C-A------AGG---G-AG-G......--CCTGAGC-CT--C-CCAGGA-GAAG-C----T--C-TCCA......AGGACAGGTCC---TAGGGA--CGCCA-CATT--AGTATAT-G--T--......CAAGCAGCC-TTAG-T-TGGA 5455
DRL.x.x.FAO --A----TCAA--A------GGT-T----C-G---T-T-G-......A--CAAG--...--CT-T-TC-CTAG---G--C--G...............GGTCAG-----GAG---T--G--TC-T--CT-GCA---CCAC---AAGTACCTTAAGC.............. 5085
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --A----A-----AG-G--G--A--AA-TG-G--RG-A-A-......C-CCTGTGC-A----A-C--C-C-----------GTC--..................-----GA-AT-G--------A---T--AG---T---G--...............GGGAG-GTC-G- 4970
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --A----A-----AG-G--G--A--AA-TG-G--GG-A-A-......C-CCTGTGC-A----A-C--C-C-----------GTC--..................-----GA-AT-G--------A------AG---T---G--...............GGGAA-GTC-G- 5050
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --A----TAGA--C--CCA-C----TA-CAG---GG-G-AG......TA--CGTGG...--CAC--TCA-G-A---------AGGTCAG...............---CA---A--G---CTT----------TT----AT-C-A.......................... 5682
GSN.CM.99.CN166 --CAGA--GAA-AC---C-G-G---AA--AGG--TG-GCAG......A-CCTAGGA-AT------C-C-CG-A--CT--CCTGC--..................------A-A-CT--GACGC-T-AG-AGTT---C--CT-TGCATATGTCAAACATT........... 5336
GSN.CM.99.CN71 --CAGA--GAA-ACG--C-G-G---AA--AGG--TG-ACAG......C-CTTAGGATAT-----CC-C-CG-A--CT--CCCAC--..................------A-A-CT--CACGC-T-A-AGGCT---C--CT-TGCGTACGTTAGATACT........... 5318
LST.CD.88.SIVlhoest447 ----TACAAGG-AC--T--G-----T----GG---G-A-AG......A-A-TGG-ATTC----CTATG-CCA-T--------A...............GGTTGT--TCTC--AT-G--G-T-C-CTGCT-GAG-CA-C--CA-C.......................... 4777
LST.CD.88.SIVlhoest485 ----TACAAGG-A---T--G-----T----GG---G-A-AG......A-A-TGG-A-TC--C-CTATG-CCA-T--------A...............GGTTGT--TCTC--AT-G--G-TTC-CTGCT-GAG-CA-C--CA-C.......................... 4777
LST.CD.88.SIVlhoest524 GGGTGC-TAGG-AC---GTT-G----A--AGG---G-A-AG......A--CTG-AC--C---A--ATG-CTA-T--------A...............GGTTGT--TCTC--AT-G--G---C-CTGCT-GAG-CA-C--CA-C.......................... 4774
LST.KE.x.lho7 -CAT-C-AAGA-AC--T----G---AC-TC-G---G-A-G-......A-A-CTATGT-T--CC-G...-CTTT---------A...............GGTTGT--TCTC---T-G--G-TTA-CTGCT-GAG-CA-C--CA-C.......................... 5858
MND-1.GA.x.MNDGB1 -CATG---AG---AG-T-TG--A---A-CAGG---G-AGA-......--GTTAAAAGTT---AG--T--C---T--C-----AGCA............CAAGGT--TCTC---T-G--G-TTC-CTGCT-GAG--TCA-CT............................. 5226
MND-2.CM.98.CM16 --A----ACAA--A------C-A---C-GC-----A-G-G-......C-A-CAGTG...--CT-C-TC--CTGG--------A...............GGGAAG-----GAGC--G--G--------TT-GCT-AGT-AT-C-GCCTACTGTAACA.............. 5519
MND-2.GA.x.M14 --A---CTG-C---G-G-------TGC-G-AC---G-A-G-......A-AGTAG-G...---T-CAGC-CCTGG--------A...............GGTCAG-----GA--------CT------TT--AG---C-AC--CAAGTTTTGCAGAA.............. 5446
MND-2.x.x.5440 --A----TCAA--A--------A-----G--T---G-A-G-......C-GGTAG--...---T-C-TC-CCTGG-------GA...............GGTCAG-----GA-------G-TT-----CT--CA---C-ATC-CAGAGGTAGAAAGC.............. 5082
MNE.US.x.MNE027 --A---CGGGA-AAG-G----G----A-CAGG---G-ACA-......C-GCTGT--T-C--CAGG-TC-CGAG--CT-----G--CCAG...............---CC-AG------G-----A-----GAG--T-G---GTT.......................... 5279
MON.CM.99.L1_99CML1 -CCA-C-G-TG-ACG-GC-C-GA--AA-CAG----G-G-AG......C-CTTGGGACA----C--C---T----AC---CT--...............CCGAAG-----GA-C-CGTTGAC---A-AGAA-TT---C--CC-TGCCCTAGTGCGATATGG-G---CCCCC 5358
MON.NG.x.NG1 G--TCC-GG-CT--GACGT-CGTAGAGC-A-TA--GGGGA-GCG...M-CCTAGGG-AC---C-CC-CAT-CAGAC---CT--...............AATAAG------A---CT-C-AC-C-A-AGAA-TT---C--CC-TGCTTGCTTCAAGTATGG-AA-TGC-CC 3969
MUS-1.CM.01.CM1239 -C-ATAG-CAG-A---CCCG-G--T-A-CAG------ACC-......CCCTTAGGGGAT------C-C-C--G--C-----CA...AAG...............------C-C-CT-CCACTC-ACAGG--TT----C--T--ACATTAAAGAAACATGG-AAG-GT-CC 5296
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -C-ATAG-CAG-AC--CCC--G--T-A-CAG------GCAC......AC-CTAGGGGAT------C---C--AC-C---C-CA---..................------C---CT-CT-CT--ACA-G-CCT---T---T--GCATTAAAGAAGC.............. 5292
MUS-2.CM.01.CM1246 -CCA-C-GAGA-AC--CCA--G---AA-CAG----G-ACAG......C-CCTAAGA-A------GC-CATCAAGAC---CT--CC-AAG...............------A---CT-T--CTC-A-A-AAGCT------CT-TGCATACATCAAACAT---AATGG-GCA 5407
MUS-2.CM.01.CM2500 --CAG--ACAG-AC--C-T--GA---C-CAG---GG-A-GG......A-CCTAGGG-TT---C--C-C--GA---C---CCT-CCCAAG...............------A-C-CT-CT-C-C-A-AGAAGTTG--C--CT-CGCATATATCAAACAGGG-GATGG-GCA 5360
OLC.CI.97.97CI12 GGA-TC-A-----------G--A--TA-T--G---ATGCC-......-A-CAT-GATAC--CC-GCTGG-GA----T---CTT...............GGG...--CCTG--GT----G-TGC----TT-GAG----G-C-G-A.......................... 5359
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --A----TCAG--A--T--G--A--TC-T------G-G-A-......--GTTAGTG...----GC-T---GCG------C-GAG-TCAG...............-----GA----T--G---C-T--TT--CA---T-GGG-TAAATCCCAGTTA...CAGAA--..... 4813
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --A----TAAG--A--T---C-A--TA----G---G-A-AG......---TTG-TG...----G--TC--GAGG-------GAG-TCAG...............-----GA-A--C------C-A---A--CA---T-GGGCTAGAGAGCAAGTA...-AGAA-C..... 4831
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --A----TAGA--A--C---C-AAGTC--C----GG-A-A-......---CTAGTG...----CC-TC----GG-------GAG-TCAG...............-----GA----G----TT------A--CA---G-GGGCTAAAAGTCAGTTA...GATAGGT..... 5012
RCM.NG.x.NG411 --A----TAAA--A--T---C-A---A-C------G-GCA-......--GCTG-T-...----GG-T-G-GAA--------GAG-TCAG...............-----GAGC--------TC-----A--AA---T-GGGCTAGGCAGCAGCTA...-AGG........ 5033
SAB.SN.x.SAB1 --A----TAGA---G-CCA-C-A---A-CAGG---G-A-AG......TA-CTTTGG...---A--C-C--G-TG------C-GCCAACA.........GGGCAA---CC---AT----G--T--A-----TAGG-T--AT-C-A.......................... 5910
SMM.CI.79.SIVsmCI2 A-A--C-GGGA-AAG------GA---A-CAGG---G-GCAG......A-ATTGT-CT-C--CA-G----C-T-G-CC-----G-G-CAG...............---CC-AGCT-G----TTC----T--CAGGATTC-CCACAAACAGA.................... 4937
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -------GGGA-AAG-G----GA---A-CAGG---G-ACAG......T-ACTGT--T-C--CAGG-TC-CGAA--CT-----AT-TCAG...............---CC-AG-T-G--G-T---A---T--AA--T-G--GAGC.......................... 4889
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ACA-GC-GGGA-AAG------GA---A-CAGG--GG-GCA-......A-ATTAT-CT-C--CA-C-TC-C-T-T-CT---C-AT-T..................AAG-T---AAGTTT-C-A--CTTGGCTTT-AG-GCCT-GCAAG....................... 4891
STM.US.89.STM_37_16 --A---CGGGA-AAG-G----GA---A-CAGG---G-A-AG......T-ACTGT--T-C--CAGG-TCACGAA--CT-----G--CCAG...............---CC-AGCT----G-----A--TT--AA--T-G-GGA-C.......................... 5458
SUN.GA.98.L14 GGA-CTCTAGGTG---C----GA--TA-G-----GG-A-A-......A-ACTA-A-GA---CAG-A------T--CT--C--A...............GGCCTG--TCTC---T-G--G-TTC-CTGCT-GAG--TTC-CC............................. 5908
SYK.KE.x.KE51 -------TAGG--AG-CCA-C-A--AC-TAG---GG-G-AG......T-G-CTT-GCAC--CTGGA--TTCCATAA-G-AC-G.....................---CTT--AT-G-----T-----TT--CA-AAG-ATT--AGCAAG..................... 5357
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --A---CAAGA--GG-C-ACC----AG-CAG---GG-AC--......T-G-CAT-ACAC--CTGGACC-C-CATACTG-CC-G.....................---CCC--A--T--G--T--A---T--CA--TG-ACC--AAAG....................... 5700
TAL.CM.00.266 --A---CG--A--AG-C---C-A---A-CAG---GG-GG-G......C-ACTAG-AGTT----G-GTCAG-CACAA-GG--GG...............GACACGCC-CCG--------G-T-C-A--CT-GA-----GC-G-TAGAT....................... 5517
TAL.CM.01.8023 --A---C---A--AG-C---C-A---A-CAG---GG-GG--......C--CTTG-GGT-------GTCAG-CATAA-GG--GG...............GACTCGCC-CC---CT----G-T-C-A--CT--AAG-T-GC-G-TAGGC....................... 5015
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --A----TAGA--C--CCA-C-----A-CAG---GG-A-GC......T--TTGTGG...--CAC---CA-G-A------CGTAGCAGAAAACCATTGGGGTCAG---C-G--C--G--G-TT--A--C--GA---T--AT-C-GACTTCCTAAGAA.............. 5738
VER.DE.x.AGM3 --A----AAGG--C--C--G--A---C----G-----G-GG......T-C-C-TTC...---C-G-TC-CC-AG-----C--G--AACA.........GGACAG---CCC---T-G--------A--T--CCTT---CACCA-A.......................... 5243
VER.KE.x.9063 --A----AAGG--C--TCA---A--TA--AGG---G-G-G-......T-CGT-TTC...---C---TC-CC-AG--------A-CCACA.........GGAAAG---CCC--A--G--G-----A--C--TCTG--CCATCAGA.......................... 5745
VER.KE.x.AGM155 --A----TAGA--C--CCA-C----AC--AGG---A---GG......T-C-T-TTC...---C---T--C--G---------ACTAACA.........GGTCAG---CCC--CT-G-----T--A---T--CT---CCATCA-A.......................... 5740
VER.KE.x.TYO1_patent --AA---AAGA--C--CCA-C-A--TC-GAGG--C----G-......T--GT-TTC...---C-G-T--C--A---G-----A-GCACA.........GGACAG---CC----T-G--G---C-A--T--GCTC---CATCA-A.......................... 5745
WRC.CI.97.97CI14 GGA--C-GAA--TGG-G-----TA-AA-TAGGAC-GGT-A-ATAAAC--G-TAGA-GCA---C-G-----CAA-------GCA...............GGA...--GCTTA-CT-G--GAC----TGCT--CAG-TC--GCA-CATGAGCAACTCCAG-G-G--...... 5826
WRC.CI.98.98CI04 GGA--C-AAA--TAG-T---G-TA--A-TAG-TC-GGA-GGTTAGATA-A--AAACGCA---C-------CAA-------GCA...............GGA...--GCTTA-CT-G--GAC----TGCT--CAG-TC--GCA-CATGAGCAACTCCAGGG-A--...... 5841
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GGA-CC-AAG---AG---A---CA-AA--AG-CAGGGTTATTTACATCC--TAGA---C---A-------TCA-------CTA...............GGA...--GCTTA-CT-G--GGC---ATGTT-GCAG--C--GCA-CATGAGCAACTCAGG-AGAG-...... 4758
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H1B.FR.83.HXB2 ATA...AAGCCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAG........................................................................................................................... 5558
Vif _I__.__K__P__P__L__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R#__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A GC-...----------------------A----T-A-----------........................................................................................................................... 5004
H1C.ET.86.ETH2220 GC-...---------C------------GT---T-AGT--------A........................................................................................................................... 4950
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SMM.SL.92.SIVsmSL92A GCCAAGGGAGCTCATTTTCCAGGTCTGGCGAAGGTCCTGGGAATATTGGCATGATGAGCAAGGAATGTCAGCAGCATATACTAAGTATAGATACCTATGTTTGATCCAAAAGGCTTTATTTATGCATTGCAAAAAAGGCTGTAGGTGCCTAGGG...GGACATGGGCCAG 5174
STM.US.89.STM_37_16 ACCGAGGGAACTGATTTTCCAGGTCTGGCGAAGGTCTTGGGAATACTGGCATGATGAGCAAGGGATGCCCGGGAGCTATGTTAAATATAGATACTTGTGCTTGATACAGAAAGCTTTGTTTATGCATAGCAAGAGGGGATGCAGATGCTTGGGGGAAGGACATGGGGCAG 5747
SUN.GA.98.L14 .......................................................................................................................................................................... 5908
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 5357
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .......................................................................................................................................................................... 5700
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 5517
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 5015
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .......................................................................................................................................................................... 5738
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 5243
VER.KE.x.9063 .......................................................................................................................................................................... 5745
VER.KE.x.AGM155 .......................................................................................................................................................................... 5740
VER.KE.x.TYO1_patent .......................................................................................................................................................................... 5745
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................................... 5826
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 5841
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 4758
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Vpr start
H1B.FR.83.HXB2 ........................................................ATGGAACAAGCC...........................................................................CCAGAAGACCAAGGGCCACAGAGGGAG 5597
Vif _.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__W__N__K__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Q__K__T__K__G__H__R__G__S
Vpr _M__E__Q__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__E__D__Q__G__P__Q__R__E_
H1A1.UG.85.U455_U455A ........................................................------------...........................................................................-----------G--------------- 5043
H1C.ET.86.ETH2220 ........................................................------------...........................................................................-----------G-----G--------A 4989
H1D.CD.84.84ZR085 ........................................................------------...........................................................................--G-C------------G--------- 5119
H1F1.BE.93.VI850 ........................................................------------...........................................................................----G------G--------------- 4937
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ........................................................------------...........................................................................-----------G-----------A--A 4994
H1H.CF.90.056 ........................................................------------...........................................................................-----------G--------------- 4944
H1J.SE.93.SE9280_7887 ........................................................------------...........................................................................-----------C-----------A--- 4911
H1K.CM.96.96CM_MP535 ........................................................------------...........................................................................-----------G--------------- 4793
H1O.BE.87.ANT70 .......................................................................................................................................................................... 5673
H1O.CM.91.MVP5180 .......................................................................................................................................................................... 5648
H1O.CM.94.BCF06 .......................................................................................................................................................................... 5672
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 5109
H1O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 5105
H1O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 5104
H1O.CM.x.pCMO2_3 .......................................................................................................................................................................... 5671
H1O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 5185
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .......................................................................................................................................................................... 5672
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 5102
H1O.US.x.I_2478B .......................................................................................................................................................................... 5675
H1N.CM.02.DJO0131 ........................................................-----------A...........................................................................---------GC---------------A 5103
H1N.CM.95.YBF30 ........................................................-------G---A...........................................................................--------TGC---------------A 5191
H1N.CM.97.YBF106 ........................................................-------G---G...........................................................................---------GC---------------A 5189
H1P.CM.06.U14788 ........................................................-----G---C--...........................................................................-----G-----------R-CA--A--- 5068
H1P.FR.06.RBF168 ........................................................-----G------...........................................................................-----G-----------G-CA--A--- 5058
CPZ.CD.06.BF1167 .....................................................TAG---------...........................................................................GCC-----GA-T-----C----CA--A--A 5711
CPZ.CD.90.ANT ........................................................------------...........................................................................--GC-G--TG-G-----------A--A 5054
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ........................................................-----------A...........................................................................--------T--G--A---GCA--A--- 5183
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ........................................................--------G--A...........................................................................--------T-----A------------ 5169
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ........................................................------------...........................................................................--G-----------------A--A--- 5163
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ........................................................------------...........................................................................-----G-----G--A---TCA--A--- 5139
CPZ.CM.98.CAM3 ........................................................--------G--A...........................................................................--------T--G--T----CA--A--- 5011
CPZ.CM.98.CAM5 ........................................................---------ATA...........................................................................-----------G-------CA--A--A 5299
CPZ.GA.88.GAB1 ........................................................-----------A...........................................................................-----G--------T----CA--A--A 5661
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ........................................................------------...........................................................................-----------G--A---GCAG-A--A 4990
CPZ.TZ.00.TAN1 ........................................................-----------A...........................................................................--GA-C---A-C-----G-----A--A 5259
CPZ.TZ.01.TAN2 ........................................................-----------A...........................................................................-----GA-T--C-----C--A-----A 5264
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .....................................................CAG---------...........................................................................GCA--------T--G--------------A 5256
CPZ.TZ.09.UG38 ........................................................--------G--A...........................................................................------------A-------A-----A 5233
CPZ.US.85.US_Marilyn ........................................................----------TG...........................................................................------------------GCC--A--A 5657

Vpx end Vpr start
MAC.US.x.239 GGGGATGG...AGACCAGGACCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGACTAGCATAA...------G--........................................................................AGACCT------A-TG----A-----A-----A 6192
Vpx G__G__W__.__R__P__G__P__P__P__P__P__P__P__G__L__A__*_
Vpr _M__E__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__P__P__E__N__E__G__P__Q__R__E_
H2A.DE.x.BEN AAGGATTGGAAGACCAAGGACCTCCCCCTCCTCCCCCTCCAGGTCTAGTCTA....---............................................................ACTGAAGCACCAACAGAGTTTCCC--------TGGGACC----G------C 6292
H2A.PT.x.ALI GAGGATGG...AGATCAGGACCTCCCCCTCCTCCCCCTCCAGGTCTAGTCTA....---............................................................ACTGAAGCACCAACAGAGTTTCCC--G-CC-GAATG--A--C--CCA--GA 6282
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST GAGGATGG...AGATCAGGACCTCCCCCTCCTCCCCCTCCAGGTCTAGTCTA....---ACTG--............................................................GCACCAACAGAGTCTCCC--G--G--TAGGACC----C------- 5734
H2B.CI.x.EHO GGGGATGG...AGATCAGGACCTCCTCCTCCTCCTCCCCCAGGTCTAGCCTA....----C-G--............................................................GCAGTCCCAGAGATTCCT-----G--TA--AAC-----A--A--A 6263
H2B.GH.86.D205_ALT GGGGATGG...AGATCAGGACCTCCTCCTCCTCCTCCCCCAGGCCTGGCCTA....----C-G--............................................................GCAGCCCCAGAGATCCCT-----GA--G-GAAC-----A--A--A 6265
H2G.CI.92.Abt96 GAGGATGG...AGACAAGGACCTCCTCCTCCTCCTCCTCCAGGTCTAGCATAG...----C-G--.....................................................................GAAATCCCC--------TG-G-CC--C-----A--- 5608
H2U.FR.96.12034 GAGGATGG...AGATCAGGGCCTCCTCCTCCTCCCCCACCAGGATTGATCTA....----C-G--........................................................................ATACCT-----G---GGG-CC-----A--A--- 5752
COL.CM.x.CGU1 ........................................................---AG-GTCCTG...................................................................................................A-A 5295
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ........................................................------AGGC-ACCGCCCTCACACCCA............................................................-T-ACGCC-TTGTCAAGG-TAGTTCCA 5562
DEB.CM.99.CM40 ........................................................------AGGTA-CCACCCTCACACCCA............................................................---C-TTT-ACCTCAAG-ACA-TACCC 5381
DEB.CM.99.CM5 ........................................................------AGGTATCCACCCTCACACCCA............................................................---C-TTT-AC-TCAAG-ACAGTACCA 5375
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ........................................................----C-.........................................................................................................--A 5504
DRL.x.x.FAO CCCTCAGACCAGCAGGAGATAGACTTCCTCCTCCTCCTCCTCCTCCA...TGA.....................................................TTGGTCTAATAATTGTGTCTTACAGATGGAAAGGCCA--G--G--TG----A--G-CA-----A 5491
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ........................................................-----G--GAT-...........................................................................---AC---TG-G-----------A--- 5053
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ........................................................-----G--GAT-...........................................................................---AC---TG-G--------A--A--A 5133
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ........................................................----C-TC--GAAGAGATCCAAGAGAA.............................................CCTTTACCAGGATGG-TG---AT-TGG-AT-T-G-C------ 5751
GSN.CM.99.CN166 ........................................................------AG-AT-CCACCCAGTCATCCT............................................................ATGCCTTGG-TCA-C-G-AG-GT-CCC 5390
GSN.CM.99.CN71 ........................................................------AG-A--CCACCAAGTCACCCT............................................................-T-CCTTGGATCA-C-G-AG-GT-CCC 5372
LST.CD.88.SIVlhoest447 ........................................................---TCCAG-A-AAGG................................................CAGCAAAGGAGTCCAGAAAAACCT-----G---TTT-------CA------ 4843
LST.CD.88.SIVlhoest485 ........................................................---TCCAG---AAGG................................................CAGCAAAGGAGTCCAGAAAGACCT-----G---TTT--A----CA--A--- 4843
LST.CD.88.SIVlhoest524 ........................................................---TCCAG-CAAAGA................................................CAGCAGCGCAGCCCAGAAAGGCCC-----G---TTT--T--T-CA--A--- 4840
LST.KE.x.lho7 ........................................................---TCCAGGCAGAGG................................................CAGCAAAGAAGTCCAGAGAGACCA-----G---TTT--A----CA------ 5924
MND-1.GA.x.MNDGB1 ........................................................---............................................................GGCCAGAAGAGAGATGAGCAAGTAT-------T-----A--T-CC--A--- 5280
MND-2.CM.98.CM16 ...........AGA...GGA.........CCTCCTCCTCCAGGGATGGTCTAA................................................................CCTCTGTGTTACAGATGGAGCAACCA--C--G---G-G-CC--T--A--A--A 5872
MND-2.GA.x.M14 ...........AGA...GGA.........CCTCCTCCTCCAGGATTGGCCTAA................................................................CTTCTGTCTTGCAGATGGAACAGCCG-----G--TG-G-CT-----A--A--A 5799
MND-2.x.x.5440 .................GGA.........CCTCCTCCTCCAGGGATGGCTTAA..............................................................TTTCTCTGTTTTACAGATGGAACAGCCA--T--G--TG-G-CT--C-----A-GA 5437
MNE.US.x.MNE027 GGGGATGG...AGACCAGGACCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGACTAGCATAA...---........................................................................GAAGAAAGACCT--------TG----C-----A-----A 5660
MON.CM.99.L1_99CML1 ........................................................----TT.........................................................................................................CCC 5398
MON.NG.x.NG1 ................................................................................................................................................................CGT-GTTCCC 4009
MUS-1.CM.01.CM1239 ....................................................................................................................................................-TGG--CTCCAG-GT-GTCCCA 5336
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ........................................................------AGCTTGCCCCCCAGCCACCCA............................................................G-GCCCTGG--CTCCAG-GT-GTCCCA 5346
MUS-2.CM.01.CM1246 ....................................................................................................................................................-TGG-T-A-T-GT--A-C-CCA 5453
MUS-2.CM.01.CM2500 ....................................................................................................................................................-TGG-T-A-C-GC---GTACCA 5406
OLC.CI.97.97CI12 ........................................................----C-G--........................................................................AGAGTT-----G--T--G-------CC------ 5401
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 CTCCTAGA...CAAAGAGGGGAAAGGGTACCTATCCTTCCGGGGATGCAGTAG.........................................................TGCTCTCTGTTCTTCACAGGGATGGAAATTCCC-AG--G--TG----C--T--A-----A 5191
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 CTCCTAGA...CAGAGAGGAGAAAGAGTGCCTATCCTTCCGGGGATGCAGTAG.........................................................TTCTCTCTCTATGTTACAGAGATGGAGATGCCC--G-----TG----C--T-----A--- 5209
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ATCCTAGG...GCAGTAGGAGAAAGGATAACCATCCTACCGGGGATG...TAA........................................................TGATGGCCCTCTCTTTACAGAGATGGAGCTGCCC--T--G--TG----T--G--AC-A--A 5388
RCM.NG.x.NG411 GACAAGCAAGGGAAGCAGGAGAAAGAATCCAGATTCTTCCGGGAATG...TAA......................................................TCAAGCACTCCTCTCATTGCAGAGATGGAGATGCTC--G-----TG---AA--------A--A 5423
SAB.SN.x.SAB1 ........................................................----CCTC--GAGGGTGGCTCCCACCAGTAGGAGGGGATCCTCCCAAGGATCCCCCCAAGAATCCCAGAGAAGAGATACCAGGATGG-T----ACATGG-ATTTG-CC--A--- 6024
SMM.CI.79.SIVsmCI2 GAGGATGG...AGAGCAGGACCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGTTTGGCATAA...----CTG--........................................................................CACCCT-----G--TG----C----CC--A--- 5318
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 GAGGATGG...AGATCAGGACCTCCCCCTCCTCCTCCTCCAGGCTTAGCATA....----C-G--........................................................................AGACCT--G--G--TG----C----C-C-A--A 5266
SMM.SL.92.SIVsmSL92A GGGGATGG...AGACCAGGACCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGTTTTGCGTA.ATGTCTTT-TCC........................................................................CCACCA--------TG-G-CA--C--A--A--- 5268
STM.US.89.STM_37_16 GAGGATGG...AGACCAGGCCCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGCTTAGCATAG..A---........................................................................ACACACAGACCT-----G--TG----C--------A--A 5840
SUN.GA.98.L14 ........................................................----CCAGC......................................................AGGAGAGAGCCAGTAGAACAGCCA---------G-G-------C---A--- 5968
SYK.KE.x.KE51 .......................................................G----C---G--TTTC..............................TTCAGAGTTTACCAGCGGCAGCCAGGGGAACCACTATTTTACATTCC-AGAA-T-TCAATTG-GAC--- 5442
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ........................................................----CGG-G--TTTC.................................TTCAATCCCTCCCAGCATGTGCAAGGAACACCATGGTTCTTCATTCCAAG-AATGT-G--TT-ACC 5781
TAL.CM.00.266 ........................................................------AGGTTG............................................................CCACCCAGTCATCCT-T-CCGCTGACCTCCAG--TC-TTCCA 5571
TAL.CM.01.8023 ........................................................------AGGTTG............................................................CCACCCAGTCATCCT-TGCC-ATAAC-TCAAGG-TC-TACCA 5069
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ........................................................----C-G---GAAGA.............................................GATTCCAGGGAAAGAAGACCCGGATGGTT----ATTTGG-AT-TCAGC------ 5807
VER.DE.x.AGM3 ........................................................----CCTC--G-AGA.............................................GATCCCAGAGAAGCAAGACCGGGGGAA-T----ATATGG-ATTTGAGC------ 5312
VER.KE.x.9063 ........................................................----C-TC--GGAGA.............................................GGTCCCAGAGAAAACAGGCCAGGAGAAGT---GAT-TGG-AT-T-A-C--A--A 5814
VER.KE.x.AGM155 ........................................................----CCTC--GAAGA.............................................GATCCCAGAGAGGAGAGACCAGGAGGA-T----ATTTGG-AT-TCAGC------ 5809
VER.KE.x.TYO1_patent ........................................................----CCTC--GGAGA.............................................GATCCAAGAGAGGCAAGACCAGGAGAAGT----ATTTGG-AT-T-AGC------ 5814
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................GGCGCCTT--GGAG-ACCT 5845
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................AGC-CCTA--GGAG-ACCT 5860
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ....................................................................................................................................................-AGG-CCCCAA--GGAG-ACCC 4780
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Vif end
H1B.FR.83.HXB2 CCACACAATGAATGGACACTAGAGCTTTTAGAGGAGCTTAAGAATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGGCTCCATGGCTTAGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGAT........................ACTTGGGCAGGAGTGGAAGCCATAATAAG 5743
Vif __H__T__M__N__G__H__*_
Vpr _P__H__N__E__W__T__L__E__L__L__E__E__L__K__N__E__A__V__R__H__F__P__R__I__W__L__H__G__L__G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__.__.__.__.__.__.__.__.__T__W__A__G__V__E__A__I__I__R
H1A1.UG.85.U455_U455A --GT--GC-----A-G--T-----T-G-----A---------C------A-------------------CAG-----------A-----A------------A-C--C---------........................-------AG-----T-----T-------- 5189
H1C.ET.86.ETH2220 ---T-----------G----------------------C---C-G--------C-----C--------ACCA---------AA------A---T-------------C---------........................------T-G-----A-----TT------- 5135
H1D.CD.84.84ZR085 ---T--------------T------------------------G---------C-----------------A-----T---A-------A---T-----------------------........................--C-----------T-----T-------- 5265
H1F1.BE.93.VI850 ---T-----------G-------AA-------------------------------G------------CCA-----T--C--------C------------A-C--C--------C........................-------AG-----T-----T-------- 5083
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --CT-----------G--T----A--G-----A--------A---------------------------C-------T-----------A--G---------A-C------------........................-------A------T-------------- 5140
H1H.CF.90.056 ------------------------------------A----------G--------G-----------AG-A---------CAA-----A--G---------A-C--C-----A---........................-------T------T-----TT------- 5090
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---T--C----------------------G-----------A-----------------C---------CCA-----T---A-T-----A--GT--------AGC--------A---........................--A----A------C-------------- 5057
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---A--------------T-----A----G-------------GA------------------------CCA---------AATC-G--A--G---------AC-------------........................-------A----C-T-----T-------- 4939
H1O.BE.87.ANT70 ......................----C-----A-----A--AGCA-----A--A--------C------CC------A--C-C---G--A---T-C--T-----G-----------C........................-------T------TATG--A--T----- 5797
H1O.CM.91.MVP5180 ......................----CC-G--A-----G--AG-A-----A--A--------C------CC----T-A--A-C--GT-----GT-C--T-----G--------A--C........................-------A------TATG--A--T----- 5772
H1O.CM.94.BCF06 ......................-----C-G--------A--AG-A-----A--A--------C-----ACC------A--A-CA-GT------T-C--T-----G--------A--C........................-------AG-----TATG--A--C----- 5796
H1O.CM.96.96CMA102 ......................----CC----A-----G--A-CA-----A--G----------------A------A--CTC---G--A---T-C--------G--------A--C........................------TT------TATG--A--T----- 5233
H1O.CM.98.98CMA104 ......................----CC----A--T--G--A-CA-----A--A---------------CC------AY-C-C---G--A---T-C--------G--------A--C........................------TT------TATG--A--T-C--- 5229
H1O.CM.99.99CMU4122 ......................--ACCC----A--T--A--AGCA-----A--A--------C-----ACC------A--C-C---G------T-C--T-----G-----------C........................--G----T------CAT---A--T--G-- 5228
H1O.CM.x.pCMO2_3 ......................--ACCC----A--T--A--AGCA-----A--A--------C------CC------A--C-CG--G--A---T-C--T-----G-----------C........................-------T------TATG--A--T--G-- 5795
H1O.FR.92.VAU ......................----CC----A-----A---GCA-----A--A--------------A-AC-----G--A-C---G--A---T-C--T-----G--------A--C........................-------A------AAT---A--T-C--- 5309
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ......................----CC----A--A--A--AGCA-----A--A--------C-----ACC------A--G-C---G--A---T-C--T-----C-----------C........................-------T------TATG-----T----- 5796
H1O.US.99.99USTWLA ......................----C-----A-----A--A-CA-----A--A--G--------C---CC----T-A-----A--G--A---T-C--T--------------A--C........................--C----A-------ATG--A--T----- 5226
H1O.US.x.I_2478B ......................----CC----A-----A--AGCA-----A--A--------C------CC------A--G-----G--A---T-C--T-----T-----------C........................-------A------TATG--A--T----- 5799
H1N.CM.02.DJO0131 --CT-T-----------------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A----C------A-----G-----------C------A-C--A-----A--C........................--C----AG--G--A--G--A--T--T-- 5249
H1N.CM.95.YBF30 --CT-T---------G-------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A-----------A-----G-----A-----C------A-C--A-----A--C........................--C----AG--G--A--G--A--T--C-- 5337
H1N.CM.97.YBF106 --CT-T---------G-C-----AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A-----------A-----G-----A-----C------A-C--A-----A--C........................--C----AG--G--A--G--A--T--C-- 5335
H1P.CM.06.U14788 ---TT------G----TG---C-AACC--------A--C---G-G-----A--A-----C--C------CC----T-A--CTCA-----A--GT--------A-T--C--------C........................--C----AG-----AACT--A--T--T-- 5214
H1P.FR.06.RBF168 ---TTT-----G----TG---C-AACC--------A--C---GCG-----A--A-----C--C----TACAA---T-A--CTCA-----A-----C------A-T--C--------C........................--C----AG-----AACT--A--T--T-- 5204
CPZ.CD.06.BF1167 --GTGG---C-----TT-T----TACA--G--A--AA-A--A-----G--AA-G-----------A--A-A-ACA--A--AAA-A----CA-CTGGG-G-T-C-G-AC-----A---........................T-A----A------AC---TGC-T----C 5857
CPZ.CD.90.ANT ---ATG-----G---TTGT----AAC------A--AA-A--A-----G--A--A--------C--ACA-CC-ACAT-A--ACA-C-T--AA-TTGGG-A----C--A---C--A---........................T-A---AG-------C-G-TTT-G----T 5200
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---T-----------G--T----A--A--G-----A--G--A-----G-----AC----C------C-AGCA---T-A-----A-----A-----C--A-----C--A-----A---........................--A--------T--A-----T--C--T-- 5329
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---T----C------G-TT----AT-G--G--A--C--A--------G---C-GC-C--C------C--CC------A-----AC--------T-CT-----A-T--A-----A---........................--C----AG-----A--G-----C--T-- 5315
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---T-------------------AT-A-----T--A--C--AC-G-----A--A--------------ACAG-----T----AT-----A--G--C--T---A-C--A-----A--C........................--------G--G--T--G--T--C----- 5309
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --CT-TG-GC-G---CTGT----CACA--G--A--AA----AC-A-----A--------C-----C--ACCC---T-A----CAC----AG-------T--------A-----A--C........................T-C-----G-----AC----T-------- 5285
CPZ.CM.98.CAM3 ---T-----------G--T----A--GC-G-----A--A--------------AC-C---------C-AGCA-----A-----A-----A--GTT---T-----C--------A---........................--A--------T--A-----A--C--T-- 5157
CPZ.CM.98.CAM5 ---T-----------R-------AA-A-----A-----A--A-C---G---C-A------------C-CCC------A---A-AC----A--GT-C-----------------A---........................--A---AT---G--A-----A--T--T-- 5445
CPZ.GA.88.GAB1 --TT--C-G------G--T-----ACC--G--A--AT-A--A--------A--A--------C-----ACCA---T-G---CAA-----A---TTC--T-----C--------A---........................--A----T------A--G-----C----- 5807
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --TT-------G---G-------AA-A--G-----CT-A--A--C--G-----C--------------ACCA-----A---CAG-----A---TTA-----CA-T-A------A---........................--A----A------A--G--------C-- 5136
CPZ.TZ.00.TAN1 ---T---C---G---CTGT----CA-CC----A--AA-A--AC-A-----A--G-A---C-----A--ACCAATAT-A--G--GG----AA-TTGGG---TCACC-T------A--C........................T-C----AG-----AC-G-AAT----C-A 5405
CPZ.TZ.01.TAN2 ---T-T---------CTGT----CACC-----A---A-A---C-A-----AA-G-----------A--ATCAGTAT-A--G--AG----AA-TTGGG-T----CT-T-C----A--C........................T-C----A------AC---AAT------- 5410
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---T-T---C------T-T----TG-G--------AT-A--AC-A-----A-----G--C-----A--ACCAGTA--G--G--AG----AA-TTGGG-G-T-AC-GT------A---........................T-C----A-----CTC---AGT----C-A 5402
CPZ.TZ.09.UG38 ---T---C---G---CTG-----CA--C----A--AA-A--AC-A-----------G--------A---CAAATAT-A--A--AG-----A-TTGGG---T-AC-GTGC----A--C........................T-C----A------AC---AAT----C-- 5379
CPZ.US.85.US_Marilyn ---T-------G---G--T----TG-C-----A--A--A--AG-A--G---T-GC-C-----------ACCC-----A--A--------A--GT-C-----CAGT--------A--C........................-------AG-----A-----A--T----- 5803

Tat exon 1 start
MAC.US.x.239 ---TGGG--------GT-G-G---G--C-G--A--A--G--AG-A------T-A-A-------GA-CCTCGC-T---AAC--CAC-T--TA-T---------A-T-GAC----A--C........................--CCTT-AG----CA-G--AAC-C--T-- 6338
Vpr _P__W__D__E__W__V__V__E__V__L__E__E__L__K__E__E__A__L__K__H__F__D__P__R__L__L__T__A__L__G__N__H__I__Y__N__R__H__G__D__.__.__.__.__.__.__.__.__T__L__E__G__A__G__E__L__I__R
Tat exon 1 _M__E__T__.__.__.__.__.__.__.__.__P__L__R__E__Q__E__N__S__L__
H2A.DE.x.BEN TT-GGG-G---C---GT-A----AAC-C-GAG---AA-A---G-A-----CT-A---------GA-CCCCGC-T---AAT--CTC-T--CT-CT-----C--A-T-GAC----A--C........................--CCTT-A---C-CCAG--AGC-C--T-A 6438
H2A.PT.x.ALI G-CAGGG----G---GT-A----AG-CC-GAGA--AA-A--AG-A------T-A--G------GACCCTCGCAT---AAT--CTC-T--CGGCT--------ACT-GAC----A--C........................--CCTT-A-A---CCAGG-AGC-C--T-A 6428
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ---GGGG----G---GT-A----AACCC-GAGA---A-A--AT-A------T-A-AG--C---GACCCTCGC-T---AAT-ACTC-T--CA-CT---------CT-GAC----A--C........................--CCTT-A---C-CCAG--GGC-C--T-- 5880
H2B.CI.x.EHO --GTGGG-AC-G---GT-G-G--CG-CC-G-----AA-A--AC-A-----CT-A-AG------GACCCCCGC-TAT-AAC--CAC-T--CA-TTT------CA-T-GGC----AA--........................--CCTT-A-----CA-G--AGC-C--T-A 6409
H2B.GH.86.D205_ALT --GTGGG-A--G----T-GGG---A-CC-G-----AA-A---C-A-----CT-A-AG------GA-CCTCGC-T---AAC--CGC-T--TA-CTT------CAGT-GGC----A---........................--CCTT-------CA-G--AGC-C--T-A 6411
H2G.CI.92.Abt96 ---TGGG--------GT-G----AG--C-G--A--AA-C--AG-A-----CT-A-A-------GACCCTCGC-T---AAC--CGC-T--TA-CT----------T-GGC----A--C........................--CCTC-AG----CA-G--AAC-C--T-A 5754
H2U.FR.96.12034 --TGGGG-C--G---GTGAG---AA-AC-G-----A--A--AG-A--------A--G------GA-CCTCGC-T---AAC--CGC-T--TA-CT--------A-T-GGC----A---........................--CCTT-A-----CA-G--AGC-C--T-A 5898
COL.CM.x.CGU1 GGGACTTCAC-.---TTG-AG--C-AGG-----A-CA-A-CCCGG--G--CAGA--G--C--C---TT--C-CACA--TCA-TGA--AT-TGGGG-TGTAC-AG--GGC-CT---GGAGA.....................C-G---A-G-CT-GTCTG--TTATG-G-- 5443
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ATTTC--GGCTTCA-CT--A-T-CA-GA-GC----TG-A--CG-A-----CA-G-A---C----AA---GACGAAT-AAT----G-CT--A-TT--TGTGTA--GTTACCA-CA--GCCAGGGTGGACAGGAGAACAGGCTTGGGCA--CTC---AAT--A-TAC----A 5732
DEB.CM.99.CM40 ATGACA-GGCT-G--TTG-AGC--GCCA-GC-A--T--A--CG-G-----CC-A-A------CA-C--AGAAGAA--ATT---AG-TT--A-T---TGTGTA--CTTACCC-CCC-ACCAGATTGGACGGGAGAACAAGCATGGGCT---TCG--CATT-A-TAC----A 5551
DEB.CM.99.CM5 ATGACA-GGCT-GCACT--A-C-AGCCA-GC----T--A--CG-G------T-A-A---C--CA-A--AGAAGA-T-ATGG--AG-CT--A-T--CTGTGTA--CCT-CC--CCC-ACCAGATTGGACAGGAGAACAAGCATGGGC---GTC---AATT-A-TAT----A 5545
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 A-CACTC-AAGGCA-CT--AG--AGCAG--TG---TA-C-CAG-G--G--AAGA-A---C--CAGC-AAGAAGA-A--AC---AA--T--G-T--CTG--GGTC-TTACCA-C-CTCCCACATTGGACAGAAGGACAAGTC-TGGCA--C-CC--CAT--ATT-C----- 5674
DRL.x.x.FAO --CT-TG----G---CT-G----TAC-----TA--AA-AC-AG-G------T-G-AG------GA----CGC-TAT-G---AATG-----TC-TGGG---------GA-----A---........................T-A-TA-A-------C-CCAGC-T----T 5637
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---TT-------------T----AT-G-----A--A--A--AC-A-----A--A-----C---------CCC---T-G--CCAA--G--A--G--CG-T-----T--------A--C........................-------A-------AC---A-----C-- 5199
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---TT---C---------T----AG-G-----A--R------C-A-----A--A-----C---------CCC---T-G--CCAA--G--A--G---G-T-----T--------A--C........................-------A-------AC---A-----C-- 5279
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ---TGGG-C------CT--A---CA-GC-CAG---T--A--CG-A-----CAGA--G--C---GGA-T--ACAT---AATCC-AG--T--A-TT-CTGTGTA--GGAGGGAA--AGA............CATAATACCCCATGGAAT-AGAT--GCT-CAAGTACTAT-- 5909
GSN.CM.99.CN166 A--AC--TG-CTATCG-T-A-A-CGC-C-GTG---AA-A--CG-G--G--A-AG-A---C--CT-A---GACGA-----G---AA-TT----TG--G-GACG--GCTCCC--CC---CCAGATTGGACAGTGGATCAGGCAG-AATA---T-T-CAAT--ATTAC--C.. 5558
GSN.CM.99.CN71 A--AC--TG-C-GTTG-T-A-AGCGCCA-GTG---AA-A--CG-A--G--A-AA-A---C--CT-A---GAAGA-----G---AA-TT----TG--G-AACG--GCTCCC--CC---CCGGATTGGACAGTGGATCAGGCAG-AATA---T-T-CAAT--ATTATG-C-- 5542
LST.CD.88.SIVlhoest447 ---TGGGG-C-----CT-GC---CACCA-G-----AA-A--AG-G--G--CAGAC-C-----C--AGAA-CAATTT-GGCCCAAG-CTCAG--T-CTGTGTC........................AGCAGTACCGGGTCAGAGGA-AA--CCTGCATGAAAT-C--T-C 4989
LST.CD.88.SIVlhoest485 ---TGGGG-C-----TT-GC---CACCA-G-----AA-A---G-G--G--CAGAC-C-----C--AGAAGCCATTT-GGCCCAAG-CTC-G--T-CTGTGTC........................AGCAGTACCGGGTCAGAGGA--A--CCTGCATGAGAT-C--T-C 4989
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---TGGGC-C-----CT-GC---CACAA-G-----AA-C---G-A--G--AAGAC-C-----C--AGAAGCAATTT-GGCCCAAG-CTC-G--T-CTGTGTC........................AGCAGTACCGGGTCAGAAGA--AG-CTTGCATGAGAT-C--C-C 4986
LST.KE.x.lho7 ---TGGGG-C-G---TT-GC---CACCA-G-----AA-A--AG-G--G--AAGAC-C-----C--AGAAG-AAT-T-GGCCCAAG-CTC----T--TGTGTA--C-G-ACA---........................TCAGAAGA--AG-CCTGCATGAAAT-C--C-C 6070
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---T-----C-G---CT-GC---TAC-A-G-----AA-A---G-A-----AAGA-AG--C--C---CTC---ATC--AA---CAG--TCAG--T--TGTGTGC---ACACA---AG-GAG.....................GAAGA---CT-T-A-A--TTT--T-CC.. 5427
MND-2.CM.98.CM16 ---T-----------CT-A-T--CACC----CA--AG--C-AG-A------T-A-AG------GA---ACGC-TAT-G----CAG----AAGCTGG-----CA----C---------........................--A-TA-A---G---CG-CAGC-T--CTC 6018
MND-2.GA.x.M14 ---T-T-----G---CTGA----TACA----CA--AA--C-AG-A------T-G-AG------GA----CGC-TAT-G----CAG----AAGCTGG--T--------A--------C........................--C-T--AG--G---C-GAAGC-T--C-C 5945
MND-2.x.x.5440 ---T-T---A-----CTGG---GTAC---G-CA--AA-AC-AG-G------T-A-AG-----CGA----CGC-T---A----CAG----CTC-TGGG-G-----GCAAC-A--A--C........................----TA-A---T--CC--CAGC------- 5583
MNE.US.x.MNE027 ---TGGG--------GT-G-G---G--C-G-----A--G--AG-A------T-A-A-------GA-CCTCGC-T---AAC--CGC-T--TA-TT----------T-GAC----A--C........................--CCTT-AG----CA-G--AAC-C--T-A 5806
MON.CM.99.L1_99CML1 AT-G-A-GAC-GGCCCT--AG-CCGCCA-TTG------A--CG-A-----CC-A-A---C--CT-A---GAAGA-----G----A-TT--G----GG-AACG--GCTGCC--CT--CCCGGCCTGGAATGCAGACCAGGCATGGGCA---T-T-CCATT-ATTAT-CT-- 5568
MON.NG.x.NG1 AT-G-GCGC-CCGCTCTG-AG-CCGCCA--TG---C--A--CG-G--G--CC--TYG--C--CT-A-A-GAAGA-----G----A-CT--G-T--GG--AC----TTGCC--CC--CCCAGGGTGGAACGCAGACCAGGCATGGGCA---T-Y-CTATT-ATTAC-CC-- 4179
MUS-1.CM.01.CM1239 A-TAC--TGC-GCA-G-C-A-C--GCCA-GTG---C--A--CG-A--G--A-AA-A---C---T-C--AGAAGA-----G---AA-CT--A-TG--G-AACG--GCTACCA-CC---CCTAATTGGACAGTGGATCAGGCTG-AATA---T-T-CCAT--ATTAC--T-- 5506
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 A-CAC--TGCGCCA-G---A---AGCCA-GTG---AG-A--CG-A--G--A-AA-A---C---T-C--AGAAGA-----G---AA-TT--A-TG-GG-AACG--GCTGCCA-CC---CCTGATTGGACAGTGGATCAGGCGG-AATA---T-T-CCAT--A-TATG-T-- 5516
MUS-2.CM.01.CM1246 A--ACT-TG-TTCA-G-G-A--CCGCCC-GTG---A--A--CG-A--G--A-AA-A---C--CT-C--AGACAA-----G---AA-TT--G-TAGAG--ACA--GCTCCCA-CA---CCACAATGGTCTGTAGATCAGGCAG-CATAA--T-T-CCATT-ATTAC--T-A 5623
MUS-2.CM.01.CM2500 A--AC--TG-CGCA-G---A-A-CGCCA-GTG---T--A--CG-A--G--A-AA-AG--C--CT-C---GACGA-----G---GA-TT--G-C-GAG--ACG--GCTCCCA-CA--CCCTAATTGGACTGTTGATCAGGCAG--ATA---T-T-CCAT--ATTAC--T-- 5576
OLC.CI.97.97CI12 ----TGG-G--T---GTGAG---CACAA-G--A--AA---TTGTA--G--AAAA--G--C-----C---GAG-TAT-GGTCC-AG-TTTT-T-TTCTGTGC-C--.....................AGACATATCAATGATGAGAT-AGTACCTCTTTGCTGT-C--T-- 5550
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ---T-TG--A-----CTTT----CACGC-TAT------AC-AG-A--G--A-C--AG------A-C-T-GAGCTTT-G--G-CAG----AA-TT-C-GT-----GCAGC----A--A........................-G-ATA-A---G--TA-GAAA--G----C 5337
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---ATG---------CT------CACGC-TAT------AC--G-A-----A-C--AG------A-A-T-GAGCTTT-A----CAG-----A-TT-C--A-----GCAA---------........................-GC-TA-AG-----TAG--TAC----T-C 5355
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --TT-TG--------TT-A-G--TACCC--ATA---T-GC-AG-A------AAG-A-------A-ATATGC--T---AACGCAAA----AG-TT--G-A-----GCAAC--------........................-GCATA-AG------C-G--A--G--TC- 5534
RCM.NG.x.NG411 --CT-TG--------CT-A-G--TACCC-TATA---A-AC-AG-A------AAG-A-------A-ACCTGAA-T---TACACAAGA---AA-TT----A-----GCAGC----A---........................-G--TA-AG-----AA----T--G----C 5569
SAB.SN.x.SAB1 --GTT-G-C------CTC-G---CA-G---C----C--C--TTCA--G--CCAGT-C--C--C--A----A-CTC--TTTCC-TC-TT--TGGA----TGTG---GAACCA-CCAT-.........GATCATGGGCAAACC-GGCT--A---CTG-T-TAAATATTGT-- 6185
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---TGGG-C-C----GT-G----TG-AC-G-----AA-C--AG-A------T-G-AG------GACCCTCG--T---AACC-CGC-T--TA-TT----------T-GGC----A--C........................--CCTT-A-----CA-GG-AAC-T--C-A 5464
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---TGGG-C--G---GT-G-G--AG--C-G-----AG-A--AG-A------C-A-A-------GA-CCTCGC-T-T-AA-C-CGC-T--CA-TT----------T-GG-----A--C........................--CCTC-A-----CA-GG-AGC-C--T-A 5412
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --TTGGG--------GT-AC---AG-C-----A---A----A-CA-----CT-G-A-------GACCCCCGC-T---AAC--CTC-T--TA-CT----------T-GG-----A--C........................--CCTT-A-----CA-G--AAC-T--T-A 5414
STM.US.89.STM_37_16 ---TGGG----G---GT-G-G--AG--C-G-----AA-A--AC-A-----CC-GC-G------GA-CCTCGC-T---AAGC-CGC-T--TA-CT----------T-GAC----A--C........................--CCTT-A-----CA-G--AGC-C--T-A 5986
SUN.GA.98.L14 ---TTTGCAC-----CTGGC---TACCA-G--A--AA-C-G-G-C-----G-AA--G-----C--AGCAGCAATAG-TGCCCAAG-CTT----T-CTGTGCG........................GACTCTACAGGGTCAGAAAA--A---GTGTATGAGAGC---C-C 6114
SYK.KE.x.KE51 G--GGAGTAAT-A-TG-CACT-CCAAAGC---AC--G-AGCCC-A-----ATGC-AG------A-AGC-GAAGAAA-ATT---AG-TT--A-T--ATG--TA--GGTGG-A-CA-G-CCAGAAGAAACACCCACCATGGCTTGGATTAG-T-CA--CT--AT--GCAT-- 5612
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---A--GTGATCAATGTCACT-TAAAGGC---ACT-G-AGT--CA-----ATCC-AG------A--CCTCAAGAAA-AT----AG-TT--A-T--ATC--TAA-CGAAG-G-CA-GGACTGAT...TCCCCGACAATGGCTTGGGAAAG-ACCA--TTG-A---GG---- 5948
TAL.CM.00.266 A---CA-GGCCTCA-CT-GA-AG---CA-GAGA--AG--CGAG-C---ATGC---T---C--CA-A--AGACGA-G--AT---AG-CT--A-T---TGTGTA---TTGCCA-CA--CCCTGATTGGACAGGAGAACAGGCATGGGCT--CTC---CAT--ATT-TGCT-- 5741
TAL.CM.01.8023 A---CA-GA-CTCAATT-GA-AGA--CA-GAGA--AG-A-G-G-C--GATGC-C-T---C--CA-A--AGAAGA-G--AT---AG-TT--A-T--CTGTGTA--GTTACCA-CA--GCCTGATTGGACAGGCGAACAAGCATGGGCT--TTC---CAT--ATT-TGCTC- 5239
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --GTGGG-C-----ATT-AG---CA-GG---CA--A--C--TC-G-----ACAAC-C------GGG--AGAACTC---TTCCAAG--T--A-CTTCTGTC-G---GAAGGG-AAAGG............AATGGGGCACCA-TGATA-A-A-G-CTT-TAGATATTAT-- 5965
VER.DE.x.AGM3 --GTGGG-C------CT-AG---CA-GC----A--TA-C--TC-G-----CAAG-TG------GGGC-CGAGCTC--GTTCCAAG--T--A-CT--TGTC-G--GGAGGGA-AAAGG............AATCGCACTCCC-TGCTA-A-A-G-CTT-TAAATATTAT-A 5470
VER.KE.x.9063 ---TGGG-C------CT-AGG--CA-G-----A--T--C--TC-G-----CAAATT-------GGC--AGAGCTC---TTCCAAG-TT--A-TT--TGTC-G--GGAAGGA-A-AGA............CGGGGAGCCCCA-TGAC--AGA-G-CCT-TAGATACTAT-- 5972
VER.KE.x.AGM155 --GTGGG-C------CTCAG---TA-GG----A--AA-C--C--C-----CAAACTG------GGCC-AGAACTC--AT-CCAAG--T--A-TT--TGTC-G--GGAAGGG-A-AGA............CAGGGAAGACCC-TAGC--A-A-G-CAT-TAAGTATTATC- 5967
VER.KE.x.TYO1_patent --GTGGG-C------CT-AG---TA-G---C-A--T--C--CC-G--G--GAGGCTG------GGG--AGAACTC--GTTCCAAG--T--A-CT-CTGTC-G--GGAAGGA-AAAGA............CATGGTACTCCC-TGAT--A-A-G-CCT-CAAATATTAT-- 5972
WRC.CI.97.97CI14 ----CA-T-CC-GA-GAC--TCTAGG-A-GC-A-----CTTTGCAATG--AAAACAG-----C--A---GAAGTC--TGTAA-AG--TTT-TTT--TG--C-C--.....................CAGAGAGAGTATGAGGAAGTCC-TACTA--C-TTATT-CCAC-- 5994
WRC.CI.98.98CI04 ----CA-C-CC-GA-GAC--TCTAGG-A-GC-A--A--CTTTGCAATG--AAAACTG-----C--A---GAAGTC--TGTAA-AG--TTT-TCT-CTG--CGC--.....................CAGAGAAATTATGAAGAAG-TC-CACTA--C-TTATT-TCAC-- 6009
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -AGGCA-TACC-GA-GAT--TCTAGG-A-GC-A-----GTTTGCCATG--AAAAC-G-----C--CC--GAAGTC--TGTAA-AG--TTT-TCT--TG--CGC--.....................CAGAGAAATTATGAAGAACA---CACTA--C-CTATT-TCAC-- 4929
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Vpr premature end (HXB2 only) Tat exon 1 start Vpr end
frameshift insert in HXB2

H1B.FR.83.HXB2 AATTCTGCAACAACTGCTGTTTATCCAT..TTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGAATAGGCGTTACTCGA...............CAGAGGAGAGCAAGAAATGGAGCCAGTAGATCCTAG.............................................. 5850
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R__I__G__V__T__R__.__.__.__.__.__Q__R__R__A__R__N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R##__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
Vpr __I__L__Q__Q__L__L__F__I__H_##_F__Q__N__W__V__S__T__*_
H1A1.UG.85.U455_U455A ----T--------T-A--------T---...--------------C-A----------------A---T--C-...............GG---A----GC--G--------------------A.............................................. 5295
H1C.ET.86.ETH2220 --C------------AA-----------...-----------A--C-AG---------------A--TTA---...............-----A-----------------------------A.............................................. 5241
H1D.CD.84.84ZR085 ---------------A--------T---...----------------A----------------A------C-...............-----A---------------T-------------A.............................................. 5371
H1F1.BE.93.VI850 G--AT----------A------------...--------------C--T---------------A--GT--C-...............-----A----T-------------------------.............................................. 5189
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---A--A--------A------------...--------------C-A----------------A----A-C-...............-G---A--G-T---GG-----C--G----------A.............................................. 5246
H1H.CF.90.056 --CG-----------A--------T---...--------------C-A---------------AA--------...............-----A----T----------C-------------A.............................................. 5196
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---A-----------AT-------T---...--------C-----C-AT---------------A---TA-C-...............--A--A----GG--G--------------------A.............................................. 5163
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---AT----------A--------T---...--------------C-AC---------------A---TA-C-...............-----A----GG---------T-------------A.............................................. 5045
H1O.BE.87.ANT70 ---CT-A------T---------C----...-AT--------A--C-A------T--------AA---AC-C-............AGAGGA--AG--AG----------T------------GA.............................................. 5906
H1O.CM.91.MVP5180 ---CT-A--------A-------C----...-AT--------A--C-A------T--------AA--CTC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----------T------------GA.............................................. 5890
H1O.CM.94.BCF06 ---CT-A--------AA------C----...-AT--------A----A------T--G-----AA---TC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----------T------------GA.............................................. 5914
H1O.CM.96.96CMA102 ---CT-A------A----A---------...--T--------A--C-AC-----T--------AA---T--CWTCT...AACACAAGAG-A--AG--AG----------T------------GA.............................................. 5351
H1O.CM.98.98CMA104 G--CT-A------A-A--A---GC----...--T--------A--C-AG-----T--------AA---AC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----------T------------GA.............................................. 5347
H1O.CM.99.99CMU4122 ---AT-A-----------A----C----...--T--------A----A------T--------AA---AC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----------T------------GA.............................................. 5346
H1O.CM.x.pCMO2_3 ---AT-A-----------A----C----...--T--------A--C-A------T--------AA---AC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----------T------------GA.............................................. 5913
H1O.FR.92.VAU ---CT-A------A-AA-A----C----...-AT--------A--C-A------T--------AA---T--C-TCT...AACGCAAGAAGA--AG--AG----G-----T--CA--------GA.............................................. 5427
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---CT-A-----------A---GC----...--T--------A--C-A------T--G-----AA----C-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----------T------------GA.............................................. 5914
H1O.US.99.99USTWLA ---CT-A------A-A--A----C---C...-AT--------A--C-AG-----T--------AA---TC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----G-----T--------C-A-GA.............................................. 5344
H1O.US.x.I_2478B -C-CT-A----T----A-A---GC----...--T--------A--C-A------T--------AA---AC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----------T--------C---GA.............................................. 5917
H1N.CM.02.DJO0131 G--A--A------T-A------------...-AT--G-----C--C-AG--------------GA------CT...............-G-...G-GAG---G---------------------.............................................. 5352
H1N.CM.95.YBF30 G--A--A------T-A------------...-AT--G-----C--C-AG--C-----------GA-C----CT...............--A...--GAG---G------A--------------.............................................. 5440
H1N.CM.97.YBF106 G--A--A------T-A------------...-AT--G-----C--C-AG--C-----------GA------CC...............--A...--GAG---G---------------------.............................................. 5438
H1P.CM.06.U14788 G--C--A------T-AA-Y---------...-AT--------A--C-A------T--------TA-CTTGAC-CCC.........TCT-GA--AG--AGG---C-----C------------GA.............................................. 5326
H1P.FR.06.RBF168 G--C--A------T-AA-C---------...-AT--------A----AT-----T--------TA-ATTG-C-CCC.........TCT-GA--AG--AGG---C-----C------------GA.............................................. 5316
CPZ.CD.06.BF1167 TC-CT-A---A--GCC-------CT---...-AT---TAC------GCC--------------G...........................................ATAGG-CC-AG.................................................... 5929
CPZ.CD.90.ANT TC-C--T---A--GCT-------CA---...-AT---CAC--A---GCT--------G-----ACA-GGA-CC.......................................C-----CG--GA.............................................. 5282
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---A--------G--CT-------T---...-AT--G-----C----A---------------GA---AC-CT..................G----GAGG----------------------GA.............................................. 5432
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 G-CA--A---------T-------A---...-AT--G-----C----A---------G-----AA-C----CT...............--A...--GAG---G-------------------GA.............................................. 5418
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 G--C---------T----------T---...-A---------C--C-A----------------A--CTG-C-...............--AG-A---AGG---------T---A---------A.............................................. 5415
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----T--------T-A------G-----...-----------C--C-AT---------------A-A-AC-CT...............-----A---AGG---G-----A---A----G---GA.............................................. 5391
CPZ.CM.98.CAM3 ---A--------G--T------------...--T--GC----C----A---------------GA-C-TC-CT...............GG-...--GAGG----------------------GA.............................................. 5260
CPZ.CM.98.CAM5 ---AT-------T--T------G-----...--T--GC----C----A---------------GA--CT--YT...............G--...---AGG---------A----------Y--A.............................................. 5548
CPZ.GA.88.GAB1 ---CT-A-----CT--------------...--T---C-------C-AG---------------A-CCTC-C-...............--A--A---AG-TCC------T---A--------GA.............................................. 5913
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---A--T-----CT--------G-G---...--T--G-----C----A---------G-----GA--GAA---...............---------AG---G-GA-............................................................... 5225
CPZ.TZ.00.TAN1 G--CT----GAG-GCTT------C---C...-ATC-CCA---T---ATC--C-----------ATCA....................................................................................................... 5469
CPZ.TZ.01.TAN2 ---C-----GAG-GCTA-C----CT--C...-ATC--CA---T---GTT--C-----G-----ATCA......................................................-GA.............................................. 5477
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----------AGGGCCT-----TCT---...-ATC--CA---T---GTT--C-----------A.......................................................................................................... 5463
CPZ.TZ.09.UG38 ---------GA--GCTT-----GCT--C...-ATC--CA---T---GTT--C-----------A-CA......................................................-GA.............................................. 5446
CPZ.US.85.US_Marilyn G--CT-A--------TT-----------...-AT--G-----C---AAT--------G-----GA--T-CTTGGCAAGGAGAACTCCT--A...G-GAG---G------T-------------A.............................................. 5921

Vpr end
MAC.US.x.239 ---C--C----G-GC---C--C--G---...------GGC--A--CATC--CTC------C---CAAC--G-GGGAGGA.........A-TCCTCTCT--GCT-TACCGC--TC----AG-AT-CTATAA........................................ 6456
Vpr __I__L__Q__R__A__L__F__M__H__.__F__R__G__G__C__I__H__S__R__I__G__Q__P__G__G__G__.__.__.__N__P__L__S__A__I__P__P__S__R__S__M__L__*_
Tat exon 1 E__S__S__N__E__R__S__S__C__I__.__S__E__A__D__A__S__T__P__E__S__A__N__L__G__E__E__.__.__.__I__L__S__Q__L__Y__R__P__L__E__A__C__Y__N##__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
H2A.DE.x.BEN --CC--A----G-GCC--C--CG-G--C...------GCG--A---AAC-GCTCA-----T---TAA--AA-GAGAAGA.........ACTCCTT-CC--GCTGCACCGA--CC----G--AT-CACTAA........................................ 6556
H2A.PT.x.ALI TGCC--A----G-GCC--C--C--G--C...------GCA--A---G-C-G-TCA---G-T---CAA--AA-GGGAAGA.........A-TCCTCTCT--GCT-TACCGA--CC----AA-AT-CAATAA........................................ 6546
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST G--C--A----G-GCC--CC-CT-G--C...------GCA--A--CG-C-GCTCA--G--T--TCAGC-CA-GGGACGA.........A-TCCTTT-T--GCT-TACC-A--CC----GG-AT-CGATAA........................................ 5998
H2B.CI.x.EHO -C-C--C--G-GGGCA--C--CC----C...------GGG--T--C-A---CTCA--G--T--ACAAC-GG-GGGAGGA.........A-TCCTCTCT--GCT-TACCGC--TC-TA-GG-AT-CAGTAA........................................ 6527
H2B.GH.86.D205_ALT ---C--C----G-GCC--C--CC----C...------GCC--T----A---CTCA--G--T--ACAAT-AG-GGGAGGA.........A-TCCTCTCT---CT-TACCGC--CC-TA-GG-AT-CGATAA........................................ 6529
H2G.CI.92.Abt96 ---C-----GAG-GCT--C--CC-G--C...--TC--GGA-AC---A--TGCTC---G--T--A-GG-ACGC-GGCGGA.........A-TCCTCT-T---CT-TACCGC--TC----GG-GT-TTCTAA........................................ 5872
H2U.FR.96.12034 ---C------AG-GCAA-C--CC----C...------GGG--A-----G--CTCA--G--C---AGC-GCA-GGGAGGA.........A-TCCTCTCA---CTGTACCGC--TC-T--GG-GT-CTCTAA........................................ 6016
COL.CM.x.CGU1 ---CA--G-GTGTGCC--C-ACT-G--CGT-CATGCGGGGCAA-----CTT-CC-TCT-CGCAAAACC--TAG................................................................................................. 5516
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 G-AGG-C--GA--A--A-T-GGC-A---...C-GGC-GAA------TAT-----A--GGC--CA-C-T-AA--CAT...TACCCTAACATC--ACC-CTGTC-GGAA--AATCAGGAGGTTAG-GATCAGGAATAA.................................. 5862
DEB.CM.99.CM40 ---AG-T---A--A--T-A-GGT-G--C...C-G---GAA-CT--CTTT--C--GGAG-G--AG-C---CA--GGG...TATCCTAACATT---CC-TTG-C-GGAA--AAT--AGA-GTTAG-GACGGAGAATAA.................................. 5681
DEB.CM.99.CM5 ---AG-A---AG-A----T-GGC-T---...C-G---GAA-CA--CTTC-----AGAG-GG-AA-C----A-GAGA...TACCCCAATATT--ACCCCT--C-GGAA--AA---GGAGGT-AG-GATGGAGAATAA.................................. 5675
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ---CA----GA--GAAA-A-GG-AG---...-AT---G-A--A---TTC-----GGA-GC--AAAGAGT-A--CACTAT.........-CA-AC-T-AG-CCCTTAC-CC-TC-C---GAAG--CCATGA........................................ 5792
DRL.x.x.FAO -C-CT-----AG-GCA--T--CT-G---...--T---TA---A--C-AGG-A--T---C-T--A...C-AGC-GGACGCTGG......A-CCCATTTCG--CCTT-CC-AGGGCG-ACCAAC-ATTGTAA........................................ 5755
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---CT-A--G---G-AA-C---G-T---...-AT-------------AT--------------GA--TTG-C-.........CCCTCTAGA--AG--AG----------C---AC-------GA.............................................. 5311
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---CT-A--G---G-AA-C---G-T---...-AT-----------C-AT--------------GA--TTG-C-.........CCCTCTAGA--AG--AG----------C---AC-------GA.............................................. 5391
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ----G-T---A-GTCTA-----G-A---...------TG---T---A--AGG--AG--CCTTTTTCCC--TACGAAGAGAGGAGAAATGGACAAG---G-G--...-CCC-ACCCCCT..................CCTCCAGGACTTGCATAG................ 6039
GSN.CM.99.CN166 .-GGG-----AC---T--C----GA--C...--T-A-GA---A--CTTT--C--GGTC-ATTTATCA...G-GAGATACCCAGCAATTAG-CCCTC-AGGG-C-CC-CCC-ACCAGACAGTA-CTCTGTTTCTCATGCCGATCCTGAGCAGCCTAGGAGACCCTCAAGAT 5721
GSN.CM.99.CN71 G-GAG----GAC-T-A--C----GA--C...--T---GA-------TTC--C--ATAC-ATA-AA--GTCA--AGGTACCCAGTAATCAG-CCCTT-AGGG-T-CC-CCC-ACCAGATAGTA-CTCTGTTCCTCATGCTGATCCTGAGCAGCCCAGAAGACCTTCAAGAT 5709
LST.CD.88.SIVlhoest447 C--AG-AA-TAG-GCA--C-----T---......TTGCC-ACC----CCAGCTATGC-GC--CAAGA.........GCAGGAACAGCT--CCC--C--A-GC-GCACC-AGACCC-CTAAAAGAGACATACAAAGAGGCCGTTACTAA...................... 5122
LST.CD.88.SIVlhoest485 C--AG-AA-TAG-GCA--C-----T---......TTGCC-ACC----CCAGCTATGC-GC-ACAAGA.........GCAGGAACAGCT--CCC--C--A-GC-GCACC-AAACCC-CTGAAAGAGATATACAAAGAGGCCGTTACTAA...................... 5122
LST.CD.88.SIVlhoest524 TT-AG-TA-TAG-GCT--C-A-T-A---......CTGCC-CAA----CCAG-TATGC-GC--C-AGA.........GCAGGAACAGCA--CCCA-C--A-GC-GCACCTAGACCA-CTGGAAGAGATATACAAAGAGGCCATTACTGA...................... 5119
LST.KE.x.lho7 CC-AG-CA-TAG-GCTT-----C-T--C...C--CC-...ACT----CCAGCTATGC-...-CA-CC-GA......GCAGGAACAGCC--TCCA-C--A-GC-GCACC-AGACC--ATGAAGGAGACATACAACGAGGCAGTGACTAA...................... 6203
MND-1.GA.x.MNDGB1 .T-AA--A-TAG-GCCA-T-GGG----C...C-AGCTCAA------GATGGA-C-TTC............A-GGAAAGAAGACCACAA-T-CCCCCCT--G--TTCA-GC-A--AG--GATAGATTATAA........................................ 5541
MND-2.CM.98.CM16 ------T---A--GCT----C---G--C...-AT---TA---A--CA-GG-A---C-T--C--ACAAGAAG--GGGGGATGT......T-CCCCTT-CG-TCCTT-CCGAGATCGGACAA-CCCCTGTGA........................................ 6139
MND-2.GA.x.M14 CC-CT-A--GAG-GCT--A---C-G---...--T---CA---A--CA-GG-A---C----T--ACAAGAAG--GGCAAA......TATA-CCCCCTTAG-TCCTT-CC-AGGCCG-ACAA-CCCTTGTAA........................................ 6066
MND-2.x.x.5440 C---T-----AG-GCA-----CT-A--C...--T---TA---A---A-GGGA--TC-C--C--ACAAGAAG--GGAAGATAT......A-CCCACTTCG-TCCTT-CCGAG-CCG-ACAA-CCCTTGTAA........................................ 5704
MNE.US.x.MNE027 ---C--C----GGGC---C--C--G--C...------GGC--C--CAAC--CTCT-----C---CAAT--G--GGAGGA.........A-TCCTCTCT---CT-TACCGC--TC----AG-AT-CTATAA........................................ 5924
MON.CM.99.L1_99CML1 -TGGG-C---ACCA-C--T-A--GG--C...-A---GGAA--C---TAC-----ATATGC--AGCAA-TAA--AGATACCCTGTTCTTAG-CCA-TGAG-G-G-C--CTC--G-CCC-A--AGTTCTGTTCCACAGGCCGATCCAGACAATCCCAGAAGACCTTCCAGAT 5735
MON.NG.x.NG1 GCGGG-----AC-A-RA-A----GG--C...A-G--GGA-------TAT--C--GCATGCCC-A--GRT---CAGGTACCCTYGRCTG-GACCACT-AG-G-C-C--CCC-AG-ACCCA--AGTTCTGTCCCTCATGCAGACCCAGAGAGGCCTTTGCACCCGTCCAGAT 4346
MUS-1.CM.01.CM1239 G-GAACA---AC---C--T--C-GG---...-ATC--GAG--A---TAT-----GTACTCTAA-ACA-TCA-GAGATACCCCAACATAAGACCCTTGAG-G-G-CACA---TCC-CCT--TA-TTCAATGCCTAATGCTGATCCTACTCCTCCTTTGAGACCCTCTAGAT 5673
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 G-GAG-----AC---TG-C----GG---...------GAC--A--CTAT-----GTAT-ACA-A--A-TGA--AGATATCCAACCATAAG-CCTTTGAG-G-C-CACA-C--CC-CCT--TA-TTCAACCCCAAATGCTGACCCTGTACCTCCTTTGAGTCCTTCTAGGT 5683
MUS-2.CM.01.CM1246 -TCAG-C---ACC--CT----C-GA--C...-AT--GGAC--A---TAC------TATGCTCAAACA-TCA-GAGATACCCACCGTTG-GCCCATTGAG-G-G-CGCAGC--CCAGAC--TA-TTCCATGCCAAATGCTGACCCCACACCATCTTTGAGACCCTCCAGAT 5790
MUS-2.CM.01.CM2500 -TGGG-A--GGGT--C--C--C-GG---...---C--GAG--A--CTAC-----GTAT-GTCAG----T-A--AGATACCCACAGGTG-GCCCCTT-AG-G-G-CGCA-C-TCCAGAC--AA-TTCAACACCAAATGTTGACCCCTTTCCTCCACGAAGACCCTCCAGGT 5743
OLC.CI.97.97CI12 GC-A--A---AG-GCCT-----CAA---...-AT----A---A--C..................CCAGGAGTGGAGCTTAGAAGA...............-ACCC-CACAGA--ATCTGAAGGAATGC.......................................... 5642
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 TT-GT--A-TAG-GCTT-----T-G--C...-AT---CA---A--GTC-GGA-----GG-T--AACGG-AA--GGAAGA.........A-CCCTCT-CA-TCC-T-CC-AT-------AA-ACCTTGTAA........................................ 5455
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 TT-G--T---AGGGCT-----CT-G--C...-AT---CA---A---ACGGGC--T--G--C--AACG-A-A--GGAGGA.........A-CCCTCT-CA-TCC-T-CC-TTATCA---AA-ATCCTGTAA........................................ 5473
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GC-G--T---AG-GCCT-----C-T---...--T----A---A---GC-GGG--T--G--T--AACAT-CA--GGAAGT.........A-TCCTCT-CG-TCC-T-CCGCAA-CG---AA-ATCATGTAA........................................ 5652
RCM.NG.x.NG411 CT-G--TA-TA--GCA--T--CT-G--C...-----GCA---A---GA-GGG-----G--T--A-GAG-GA--GGAGGA.........A-TCCTCTTAG-TCC-T-CTTCA-TCG---AA-ATCTTGTAA........................................ 5687
SAB.SN.x.SAB1 ----------A-GGCTT-A---G-G---...A-G-A-GG-A-A---T-TA-GCCA-AG-CTCA-CC-G-GTATGGACCAGGAGCAGGAGGCCC-CCCC--G-TCTG----GAGC-TC-GGAGGAGCTGCATCGGCCGCTCCAGGCCTG...TGA................ 6333
SMM.CI.79.SIVsmCI2 G--C-------G-GCA--C--------C...------GCA--A----TT--CTC------T--GCAC-G-G-GGGAGGA.........A-TCCTCTCT---CTGTACCGC--TC-C--GGAGT-CTCTAA........................................ 5582
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 G--C-------G-GCA--C--C--G--C...------GGA--C---A-G--CTC------T---CAGT-AG--GGAAGA.........A-TCCTCTG----CT-TACCGC--TC----GGAGT-CTTTAA........................................ 5530
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---CT----GAG-GCC-----CC----C...------GGA------AC-A-CTCA-----T--ATGC-GAA--GGAGGA.........A-TCCTCTC----CT-TACCGC--TC----AA-GT-CTGTAA........................................ 5532
STM.US.89.STM_37_16 G--C--C--G-G-GCC--C--C--G--C...------GGC--T--C--C--CTC---G--T---CAAC-AG--GGAGGA.........A-TCCTTTG----CT-TACCGC---C----GGAGT-TTGTAA........................................ 6104
SUN.GA.98.L14 TT-G--CA-TAG-GCCT----C--T---...C-GCC-...AT-----CT....................................TCTT-C-TC---ATC----G----T-AG-A-ATGT-A-CCCAAGGCCACCAACAAGACCAAGACCAGGGCAAGGGGACATTAGAA 6242
SYK.KE.x.KE51 -GCA--CA-CTTTA----T---GAA---...--TGCTGCA--A----C---G--G-C--AGTA--CG-GA-ACAGGGGATACCCACAT-CTTCTTAG......................................................................... 5706
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -GCA--CA-T-TTA----C---GAA---...--TGCTGCA--A----CT--AC-G-CC-G-TAT-CC-GA-ACAGAGGGTACCCCCAT-CTTCTTAG......................................................................... 6042
TAL.CM.00.266 G-AGGGTA-T---A--T-AC-CC-A---...---CAGCAA-----CTAT---GAGCAGCA-A-AAGA----CGCACTACCCCAATATC-GACCCCTTT--G---GA--G-AG--G-CCATGC-ATAA........................................... 5865
TAL.CM.01.8023 G-AGGGTA-CG-GA--T-A--CC-A---...---CAGCAA-----CTTT---GAGCAGCA-A-AAGA---GCCCACTACCCCAACATA-GACCCCTTT-CG-C-GGA-G...-AC-CCATGC-ATAA........................................... 5360
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GT-GG-A--GA-GGCTT-A---G-G---...--TC--TG---C--CA-GAGA--A-CTCCTTTT-AGC-CTACGAAGAAAGGAGAAATGGAGTCG---GGG--CGG-AT-G---AGAG...............CCTCCTCCAGGACTTGCATAG................ 6101
VER.DE.x.AGM3 -T-GG-----A--GCT--C---G-G---...---C-GTG---A--C--CAGA--ACA-CCCTTT-AAC-ATACGAAGAAAGGAGGGATGGACAAG-G-G-G--CGA-C--GGC-CGT-..................CCACCAGGACTTGATTGA................ 5603
VER.KE.x.9063 GT-GG-T--GA--GCA--C---G-T---...---C-TTG---T-----TAGA--ACAGCCCTT--AAC--TACGAGGAAAGAAGAGATGGACAAG-G-G-G---GA-CGAA-C--GCT..................CCACCAGGACTTGATTAG................ 6105
VER.KE.x.AGM155 CT-AG-T--GA--GCT--C---G-G---...---C-GTG---A-----CAGG--ACA-CCCTTT-AGC-ATACGAGGAGAGGAGAAATGGACAAG-G-G-G---GACC--GAC--GTC..................CCACCAGGACTTGATTAA................ 6100
VER.KE.x.TYO1_patent GC-AG-A---A-GGCT--C---G-G---...--TC--TG------CA-GAGA--GCAGCCCTTT-AAC-ATACGAGGAGAGGAGAGATGGACAAG-G-G-G-C-GA-C-AATC--GTC..................CCACCAGGACTTGAGTGA................ 6105
WRC.CI.97.97CI14 GG-A------AG-GG---C--C--G---...C---CCCAA-------CTA-ACAACA-GAGAAAAGGGAA-A-CAATTTCAAAGAGCAG-ACAATTGTAT-----CTTG-AG--A-C-G-AGGAGATCAGGGAGAAGTTGAGCAAAGA...................... 6139
WRC.CI.98.98CI04 GG-A--A---AG-GG---C--C--G--C...C-T-CCCAA-------C-A-ACAACA-GA-AAGAGAGAA-A-CAATTTCAAAGAGCAG-ACAATTCTTT-----CTTG-AA--AGC-G-AGGAGATCAGGGAGAGGTTGAGCAAAGA...................... 6154
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GG-C--T---AG-GGAT-A-A-C-A--C...C---T-CAA--A----CCA-AGAA-A-GAGAA-AGAGAAA--GATTTTCAAAGAGCAG-ACAATTTTAT------TTG-AA--GGCT--AGGAGATCAGGGAGGAGTTGAGCAGAGA...................... 5074
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Rev exon 1 start
H1B.FR.83.HXB2 ........................................ACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCTAAAACTGCTTGT......ACCAATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAAGTTTGTTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGC 5974
Tat exon 1 .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P__K__T__A__C__.__.__T__N__C__Y__C__K__K__C__C__F__H__C__Q__V__C__F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G_
Rev exon 1 _M__A

H1A1.UG.85.U455_U455A ........................................C--------------A--C--G-------------C----------......-G---C--T---------GT--------GG---------C----C--TC-G-A-----G---------T--------- 5419
H1C.ET.86.ETH2220 ........................................C-----A--------C--------------------G---------......-ATC-A--T-----------A---A---A------T-T------C--TC-G--.----G---------T--------- 5364
H1D.CD.84.84ZR085 ........................................CA----T--------C-------------------GG---------......-A------T-------------------A---------------C--------G----G------------------- 5495
H1F1.BE.93.VI850 ........................................CT----T--------T-----------C-------C----C-----......-----A--T---------CGA------------------TGG--C--T-C---G--G-G------------------- 5313
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ........................................C--------------T-----G--G---------------C-C---......-A---A--T-T-------GT--------GG--------------C--TC-G-AC----G------------------- 5370
H1H.CF.90.056 ........................................---------------C------------------C-----------......-A------T--------------C----A----------A-G--C--TT---AG----G------A--T--------- 5320
H1J.SE.93.SE9280_7887 ........................................CAG------------T------------------------------......--T-----T-------------------A------T-----G--C--TC--CAG--G-G---------T--------- 5287
H1K.CM.96.96CM_MP535 ........................................CA-------------C--A---------------------------......-A-C-G------------CG--------A----------A-A--C--TT---AG--G-G---------T---A----- 5169
H1O.BE.87.ANT70 ........................................GG-GCCC--T---C-C--C--T-----------CC-G-TCC-----......-AT-----------C----GA--C----A-------T-T---------G---G---G-GT--G--A------------ 6030
H1O.CM.91.MVP5180 ........................................GA-GCCC--T---C-T--C--T--G--CA----CC----CC-----......-AT-----------C----GA--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A------C----- 6014
H1O.CM.94.BCF06 ........................................-A--CCT--T---C-T--C--T--G--CA-A--CC----CC-----......-AT-----------C---CGC--C--T-A---C---TTT--C-------C--AG--G-GT--G--A------C----- 6038
H1O.CM.96.96CMA102 ........................................GG-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CCM----......-AT--G--------C----GC--C----A-------T-T----------C--G---G-GT--G--A------------ 5475
H1O.CM.98.98CMA104 ........................................GA-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CC-----......-AT-----------C----GC--C----A-------T-T------C-TG-G-G---G-GT--G--A------------ 5471
H1O.CM.99.99CMU4122 ........................................GA-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CC-----......-AT--G--------C-----A--C----A-------T-T----------C--GC--G-GT--G--A------------ 5470
H1O.CM.x.pCMO2_3 ........................................GA-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC----CC-----......-AT--G--------C-----A--C----A-------T-T----------C--GC--G-GT--G--A------------ 6037
H1O.FR.92.VAU ........................................-A-GCCC--T---C-T--C--T-----C--A--CC-G--CC-----......-A-GC---------C---C-A--C----A-------T-TC---------C--AG--G-GT--G--G------C----- 5551
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ........................................GA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CC-G--CC-----......-AT--G--------C---GCA--C----AC------T-T--------TGC--GC--G-GT--G--A------------ 6038
H1O.US.99.99USTWLA ........................................GA-GCCC------C-T--C--T------AGC--CC-G--CC-----......-AT-CC--------C----GT--C----A-------ATT----------C--AG--G-GT--G--A------------ 5468
H1O.US.x.I_2478B ........................................GA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CCC---CC-----......--T--G--------C-----A--C----A-------T-T----------C--GC--G-GT--G--A------------ 6041
H1N.CM.02.DJO0131 ........................................-T-------------T-----------C--A--C--G--A-----C......-ATGGA------------T-T--C----A---C--TATGTG---C----C--AG----G---------A--A------ 5476
H1N.CM.95.YBF30 ........................................-T-------------T-----------C--A--------A-----C......-AT----------------GA-------A---C---TT-TA---C----C--AG----G------------A------ 5564
H1N.CM.97.YBF106 ........................................-T-------------T-----------C--A--C--G--A-----C......-AT--G--------------A--C----A---C--TATGTG---C----C--AG----G------------A------ 5562
H1P.CM.06.U14788 ........................................T--GCCT--A---C-A--G-----G--------CTC--GCC-A---......-A---------C--C---GCC--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A------------ 5450
H1P.FR.06.RBF168 ........................................C--GCCT--A---C----G-----G--------CTC--GCC-A---......-A---------C--C---GCC--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--G------------ 5440
CPZ.CD.06.BF1167 ...............GAGGAATGGAGCCAGTAGATCCAGAT--T-----T---TTA--C---A-CTC-ACA--A-GC--GC-C--C......-ATTC-------------GTA--C--T-A---C------C----C--T-CC-AG--G--TC-C--------A------ 6078
CPZ.CD.90.ANT ........................................-AC-CCT--A---TTA--C--TCCTGC-ACA--AGC---GC-A--C......-AT--C--T--C------TGC-----T-AC-------CTC-C--C----C--A-----G---G--G--T--------- 5406
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ........................................T------------C-A-----------C--A----G---------C......-AT---------------TGT--C------------ATG--C-----TGAG-A-----G------A------------ 5556
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ........................................-T-------------T--C-----------A-----G--A-----C......-AT------C--------GTT-------A---C--TGTGTA---C----C--A-----G------------A------ 5542
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ........................................CT----A--------T-----------C-----------CC-C---......-A-----------------T--------A---C--T---T----C----C--G-----G------A--T-A------- 5539
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ........................................CT----A--A-----C--------G--CA-A----G---A-AA--C......-AT--G----T---C-----------T-A------TAT-C----C--T-C--AG----G------------------- 5515
CPZ.CM.98.CAM3 ........................................T------------CTA-----------C-------G---------C......-AT--C-------------T---C------------AT---------TGAG-A-----G------A------------ 5384
CPZ.CM.98.CAM5 ........................................T------------CTA-----------------------------C......-AT--C--T---------TGT--C------------ATG-----C--TGAG-A-----G------A-----A------ 5672
CPZ.GA.88.GAB1 ........................................C--G-----------A--C-----C--------A-G---A-T----......-AT-----------C---GCT-----T-A---C--TAT-TA---C----C--A-----G------A------------ 6037
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ....................ATGGATCCTATAGATCCTAGT--T-----------T-----------------A-----A-----C......-ATTCA-----C--C----G---C----A------TATGC----C----CC-GC----G------T--T--------- 5369
CPZ.TZ.00.TAN1 .....................TGAATCCCATAGATCCTCAGG---CA--A---G-A---------GC-GCA---G----AC-----......--A--C--T--C--------A--C-------------C------C--T-CG-A------A-----A------------ 5612
CPZ.TZ.01.TAN2 ........................ATCCTATAGACCCTCAGG---CA--A-----A---------GC-GCA---G-G--AC-A---......--A--C--T--C------C-A--C-------------CGC----C--T-CG-A------A-----A------------ 5617
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ..................TCATGAATCCTATAGATCCTCAGG---CC--A----T----------GC-GCA---G-G--AC-----......--A-----T--C-----------C-------------CGC----C--T-CG-A------A-----A------------ 5609
CPZ.TZ.09.UG38 ........................ATCCTATAGATCCTCA-G---CC--A-----T---------GC-GCA-----G--AC-A---......T-A-----T--------------C-------------CGC----C--T-CG-A------A-----A------------ 5586
CPZ.US.85.US_Marilyn ........................................CA----------------G--------C--------G--------C......-AT--------C--------------------C--TGTG--------T-CG-AG--G-G------A--T--------- 6045

Rev exon 1 start
MAC.US.x.239 ..............................................................................................--CA----------------------AC--------GT-------TC-T-A-----G---G--G--A-GT----AG 6532
Tat exon 1 .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__C__Y__C__K__K__C__C__Y__H__C__Q__F__C__F__L__K__K__G__L__G__I__C__Y__E_
Rev exon 1 _M__S

H2A.DE.x.BEN ..............................................................................................---A-----------GCGA--CA-T--C--------GC-G------TCG-A---G-GGC-C--A--A--A----AG 6632
H2A.PT.x.ALI ..............................................................................................--CA-----------GG-A--C----AC--------GC-G-----TT---AT--G-GAC-C--G--A-GG----A- 6622
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ..............................................................................................---A--T--C-----------C----AC--------GA-G-----TT---AC--G-GGC-C--G--A-GG----AA 6074
H2B.CI.x.EHO ..............................................................................................T-CA-----C--------A----C--AC--------GC----C--TC-T-A---G-G-C-G--G--A-GT----AA 6603
H2B.GH.86.D205_ALT ..............................................................................................T-CA-----C-----G--A--C----AC--------GC-------TC-T-A---G-GTC-T--G--A-GT----A- 6605
H2G.CI.92.Abt96 ..............................................................................................T--A--T-----C-----A--C----A------T--GT-A--C--TC-T-AC--G-GAC-C--AG-A-GT----AG 5948
H2U.FR.96.12034 ..............................................................................................T--A--------------A-------A---------GC-A-----TC-T-A---G-G-C-T--G--A-GT----AG 6092
COL.CM.x.CGU1 .................................................................................AGGCGTGTAATGA---A----GG-----GGCC-----------C--T--GC-A--C--TC-TT------GGC-G--A---CG----... 5602
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .................TCATTTTCCTCTTACAGAAG.ATGGAG---GAAAT-G-C-TATTCCA-G-GAGAGGG-G-GGA-AAGCAAATCACC-T-G---------C----TC---ACT---------T-CT-G--C----CGCA-----G------G---A-G------ 6014
DEB.CM.99.CM40 .................CCTTTCACCTTTGCTTCAG..ATGGAGAGCATAGATCCATT-GA--A---AGCTAA--C-C-CCAC.........C--GC---TATG--C---GCC--CATTC-A--------GC-G-----T---CA---G-GTC----G--T--------- 5823
DEB.CM.99.CM5 ....................CCTCTCTTTTACATCATAG..A-G--AGAAATAG-T-CATTCAAGGAAACAG----T--AC-CCA-......C-T-----TATG--C---GCC---ACTA-G--------GC-G--C--T--GCA-----GTC----G----A------- 5817
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ..........................................AC-C-GA-A-C-TAG-C--CTTCGC-GGCAA------CC----C......-A--CA-----C------C-C---GCT-AC---------T-G--C--TC--CA-----GAC----T--TGTT------ 5914
DRL.x.x.FAO ..............................................................................................T-CA----GG--C---T-C--CGCT-AC--C--T--GC----C--TC-TCA-----G------G--ACGT---AAT 5831
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ........................................G--GCCA--A---C-A--G-----G--C-----CCC---CC-A--C......-A--CA-----------------C--T-A---C---T-T----------C--AG--G-GT--G--A------------ 5435
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ........................................G--GCCA--A---C----G-----G--C-----CCC---CC-A--C......-A--CA-----------------C--T-A---C---T-T----------C--AG--G-GT--G--A------------ 5515
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .........................................................................GCC-TTACAACCATGTACT-AT--A--------C-----A--C--T-A---C--TG-GC----C---C-GCAG--G-G------AG-GCGT---CAT 6136
GSN.CM.99.CN166 ATCGCATGGATGAATAG.....AGACCCGGAAGAGTGTCTCT-GCCCAA----C----G------GCGGC---CGCC--CC-G--C......T-TGC------C--C--G------GC-C----C--T--GT-G--C--TC---GG--G-GAC----TC-T---CTCCAT 5880
GSN.CM.99.CN71 ACCGCATGGATGAATAG.....AGACCCGGCAGAGTGTCTTT-GCCTAAG---C-A--G------GCCGC---A--C--CC-G--C......T-TGC---------C----G----GCT--------T--GT-G-----TC---GG--G-GAC----TC-T---CT-CAT 5868
LST.CD.88.SIVlhoest447 .........................................................................GCC-CTGAG-GCCTGTAAC-A---G----GC-----------------------TATTC----C--TCAGCAG--G-GA-----G--ACGA---TAT 5219
LST.CD.88.SIVlhoest485 .........................................................................GCC-CTGAG-GTCTGTGAC-A---G----GC--C----G---------------TATTC----C--TCAGCAG--G-GA-----G--ACGA---TAT 5219
LST.CD.88.SIVlhoest524 .........................................................................-CC-CTCCAA-CCTGCCAG-AT--G---C-C--C---GTT-----------C--TAT-C----C---CAGCAG--G--G-----G--ACGG---TAT 5216
LST.KE.x.lho7 .........................................................................AGCCCTGCAAGCGTGTCAG-AT-CC--T-GC--------A--------------TATTC----C--TCAGCAG----GG-----GC-GCA----TAT 6300
MND-1.GA.x.MNDGB1 .................................................GCAACT--TAGA--AGTA-T-T-AGCCTTTGCAAGC-TGTGAG-AT--A----GG--C--G--A--C-----------TATGC----C--TCA--AG--G-GT-----A--AAGG--CCAT 5662
MND-2.CM.98.CM16 ..............................................................................................--CA--T--C-------GA-------A---C-----GC-A--C---T-GCAG--G--------AG-ACAT---CAT 6215
MND-2.GA.x.M14 ..............................................................................................---A--T-----C--G--A-------A---C-----GTG---C---T-GCAG-----T-----G--ACAT---CAT 6142
MND-2.x.x.5440 ..............................................................................................T--G----TC------GTT-------A------T--GC-G--C---T-GCAG-----T-----GG-ACAT---CAT 5780
MNE.US.x.MNE027 ..............................................................................................--CG--------C-------------AC--------GT-------TC-T-A-----G---G--G--A-GT----AG 6000
MON.CM.99.L1_99CML1 ATAGAATGGATGAATGA....TGGAACCTGTTGACCCAGACT--CCCAAAGAAC-A--C--CCC-GCAACC--ACGC--AC-----......--T--C----T-----G-GTT-----------C--T--GA----C---C-C-------G-C-C--G--T--A...TAT 5892
MON.NG.x.NG1 ACCACCACGATGAATAG..TGCAASGATAGTGAACCCAGC-T--CCC---GA-C-------CTC-GCGACA--GCTC--CC-G---......-A---C----T---C--G-TT---GC-C-G--CY-T--G-----C---C-CCA-----GAC-T--A--A--------- 4508
MUS-1.CM.01.CM1239 ATAGGATGGATGAGTAA....TGGATCCTTCAGTAGAAAAC--TCCC--GGAAC---GC--C--CGCAGC---G-CC--GC----C......-G-TCC------------CG----GCT---------ATGT-G--C---CA--AG-----T-----T------------ 5833
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ACAGGATGGATGAATAA....TGGATCCATCAGTAGAGGAGT-GCCAAAGGAAC-A-GA--G--TGCCGCA--GGCC--GC-----......--ATC-----TC------------GCT---------GT-C-C-----TCA--AG-----A-----T--T--------- 5843
MUS-2.CM.01.CM1246 ATAGAATGGATGAATAA....TGGACCCTTCAGTTGAAGGC--GCCT--GGACC---G---C---GCGGCA--CCCC--AC----C......-----C--T--C--C---TGT--CGCG-----C--TAT-T-G--C---CAG-A------A-----T-----A------ 5950
MUS-2.CM.01.CM2500 ACCGCATGGATGAGTAA....TGGATCCAGAAGTAGAGAATT-GCCC--T---C--AGA---TCCTCAGCT--A-C---CC-A--C......---CC------C------GCT---GC--A------TATGCAG------C-T-----G--A-----G--T--T------ 5903
OLC.CI.97.97CI12 .........................................................................................AAG-AT--A--T-----------A--C--T-A------T--GC----C--TT-GCAG--G-GGC-T--T-----T---TCT 5723
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ..............................................................................................TGC------------G------GCT-AC--C--T--GC----C--TC-TCA---G--AA-------ACAA----CT 5531
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ..............................................................................................---A--T-----C--G--A---GCA-A---C-----GC----C--TC-TCA---G--A--------TAA-----CT 5549
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..............................................................................................--C---T-----------A-----T-A---C------C-C--C---C-GCAG----GAC-------AAAT----CT 5728
RCM.NG.x.NG411 ..............................................................................................T-GC--T-----C----GA---GTG-A---C--T--GC----C--TC-TCAG--G--T--------AAA-----CT 5763
SAB.SN.x.SAB1 ...........................................................................................T-AT-C-----TC--C---GTT--C-----------TATTC-C--C---CAT-A---G---C-------TCG----TAT 6412
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ..............................................................................................-CGC--T--C--C-----A-------AC-----T--GC----C--TC-T-A---G-G-C-G--G--A-GG----AG 5658
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ..............................................................................................T--A--------C-G--GC-----T-A------T--GC----C--TG-T-A---G-G-C-T--A--AA------CA 5606
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ..............................................................................................T--A----T---C--G--A-------AC-----T--GC--------C-T-AG----GTC-G--G--A-G-----AG 5608
STM.US.89.STM_37_16 ..............................................................................................---G----T---C-----A-------A---C-----GC-G-----TG-T-------GTC-T--A--AA------AG 6180
SUN.GA.98.L14 GAGGCCTACAAGACTAA...........................................................CTTG-AGGCCTGTGAT-A---A----GG----GG-GA--C--------C--T---C----C--TC-GCAG----GG-----G---CA----TAT 6353
SYK.KE.x.KE51 ...................................................AAGGAACATTTCTCTCAA-TGGGCCTCAGA--CC-TGT...-G--GA--------C-------------A------TT-TAGA--C--TC-TCA-----G------G--AA-A----T- 5822
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ...................................................AAGGAACATTCCT-GAGA-AGGACC-C-AA-ACCATGT...-AT--A----T---C-----C-------A---------GC--------C-TCA---G-GA--G--A---A-T----C- 6158
TAL.CM.00.266 .................................................................................................A--------C--G--A-----T-AC--C-----GC----C---T-GCAG--G-GT-----T---CGG...TAT 5935
TAL.CM.01.8023 .................................................................................................G--T--C--C-----A-----T-A---C-----GC----C---T-GCAG--G-GT-----T---CGG...TAT 5430
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .........................................................................GCCTTTAA-ACCATGTACT-A---A----T---C----GA--C----A---C--T--------C--TC-GCAG--G-G----------A-----CAT 6198
VER.DE.x.AGM3 .............................................................-CA-CTCA-AG-ACCCCTGAAGC-GTGTACA-A---G------------TGT--C--T-A---C--T--GC----C--TT--CA---G-GA-----TG-TA-----CAT 5712
VER.KE.x.9063 .............................................................-CA-TA-A--AAGCCGCTAA-AAC-TGTAGA-AT--G----T---C-------------A---C--T--GC-------TC-GCA-----G-C----TG-TA-----CAT 6214
VER.KE.x.AGM155 .............................................................-CA-TACAG-AAACCCCT--AGACATGTACA-AT--A----T---C-----A--C--T-A----------T-C--C---T--CGG----GAC----T--TA-----CAT 6209
VER.KE.x.TYO1_patent .............................................................--ACTA----AAGCCTCTGCAGAC-TGTAAA-AT--A--T-T---C-----A-----T-AC--C--T--GC----C--TC-GCA-----G-C----TG-TA-----CAT 6214
WRC.CI.97.97CI14 .........................................................................G-CCTTAT--CCCTGTGATCATCGA--T-C----GTTGCT---GTG-A-AGC--TACGC----C--TC-GCA---G-GG-----G--T--T---C-T 6236
WRC.CI.98.98CI04 .........................................................................G-CCTTAT--CCCTGTAATCAT--A--TGGA---T-T--A---GTT---AGC--T--GC----C---C-GCA---G-GG-----G--T--T---C-T 6251
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .........................................................................G-CCTTAT--CCCTGTAATCATC-A---AGA--------A---AT---CTCA--T---T-A-----TC-GCA---G-GG-----G-----T---CAT 5171
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Tat Rev exon 1 end intron start
H1B.FR.83.HXB2 AGGAAGAAGCGGAGACAGCGACGAAGAGCTCATCAGAAC...............AGTCAGACTCATCAAGCTTCTCTATCAAAG...CAGTAA........................................................................GTA.. 6052
Tat exon 1 _R__K__K__R__R__Q__R__R__R__A__H__Q__N__.__.__.__.__.__S__Q__T__H__Q__A__S__L__S__K__.__Q
Rev exon 1 __G__R__S__G__D__S__D__E__E__L__I__R__T__.__.__.__.__.__V__R__L__I__K__L__L__Y__Q__S__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A -A-----------A--CC------G--C---C---A...............GGC---A--GA-------A--CT-A--C-----...------........................................................................---AT 5499
H1C.ET.86.ETH2220 ------------C------------------C---A...............AGC---A--GA-------AA-CT-A--------...------........................................................................---CC 5444
H1D.CD.84.84ZR085 ---------------------------C---C---C...............AGC----------------A-C--A--C-----...------........................................................................---GT 5575
H1F1.BE.93.VI850 ----------------------AC---A---C---A...............AGC-----AGTG------AA-------C-----...------........................................................................---GT 5393
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------------AG--C------G--A---C----...............AGC---A-AGGC-------A-C--G--C-----...----G-........................................................................---GA 5450
H1H.CF.90.056 --------------C-------AC---A---C-GCA...............AGTTTG--AGA-------AA----A--------...------........................................................................---TT 5400
H1J.SE.93.SE9280_7887 ------------------------TC-----C--CT...............GGC---A------------A-CT-A--C-----...------........................................................................---AA 5367
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---------A------CC-------C-A---C-T-C...............AAC---G---AC-------A-C-----CG----...----G-........................................................................---GT 5249
H1O.BE.87.ANT70 -----------AG--...----C-...---GC-GCA...............AGCCA--CAGA----A---A-C--G--C-----...------........................................................................---AC 6104
H1O.CM.91.MVP5180 -----------A---...A---C-GC----GC-GCA...............AGCTA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G--...------........................................................................---AC 6091
H1O.CM.94.BCF06 -----------AC--...A---C-GC----GC-GCA...............AGCTA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G--...------........................................................................---AC 6115
H1O.CM.96.96CMA102 -----------A......------TC----GC-GCA...............GGCCA-TC-GA-A--A---A-CT-G--C--G--...------........................................................................---AC 5549
H1O.CM.98.98CMA104 -----------AC--...----C-...---AC-GCA...............AGCCA--C-GA-A--A---A-C--G--C--G--...------........................................................................---AC 5545
H1O.CM.99.99CMU4122 -----------AC--...--T-CC...---GC-GCA...............CACCA--C-GA-A--A---A-CT-G--C--G--...------........................................................................---AC 5544
H1O.CM.x.pCMO2_3 -----------AC--...--T-C--CC---GC-GCA...............CGCCA--C-GA-A--A---A-C--G--C--G--...------........................................................................---AC 6114
H1O.FR.92.VAU -----------A---AGA-C-GC-GCT---GCAAGC..................TA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G--...------........................................................................---AC 5628
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----------AC-GAGA-C-GCCGCT---GCG-GC..................CA--CAGA-A------A-AT-G--C--G--...------........................................................................---AC 6115
H1O.US.99.99USTWLA ------------C--AGA-C-AC--CT---G-A-GC..................CA-ACAGA-A--A---A-C--G--C--G--...------........................................................................---TC 5545
H1O.US.x.I_2478B -----------AC---GT-C-GCCGCT---GCAAGC..................C---C-GA-A--A---A-CT-G--C--G--...------........................................................................---GC 6118
H1N.CM.02.DJO0131 --------------T--A---------A---C-A--...............AGC---A---A--------A-C--A--C--G--...------........................................................................---AA 5556
H1N.CM.95.YBF30 --------------T--A---------A---C----...............AGC---A---G--------A-CT-A--C--G--...------........................................................................---AA 5644
H1N.CM.97.YBF106 --------------T--A---------C---C-A-A...............AGC---A-AGA--------A-C--A--C--G--...------........................................................................---AA 5642
H1P.CM.06.U14788 -----------AC--AGA-CTGCG------G--A-C...............AAC-A-----A--------A-C--G--------...T-----........................................................................---GA 5530
H1P.FR.06.RBF168 -----------AC--AGA-CTGCG------G--A-C...............AAC-A-----A--------A-C--G--------...T-----........................................................................---GA 5520
CPZ.CD.06.BF1167 -------GAA-AG--A-A......CCTT--GCAAGC..................-A-A-A-A-A-----AA-C--G--CG-G--...------........................................................................---TT 6149
CPZ.CD.90.ANT -------GAA-AGCT-GAA-GAAC---CGAACAACTGCTGAA.........AGC---G-A-A-A------A-C--G--------...T-----........................................................................---CT 5492
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -----------A--GGGA--CA--CACC-G-C-GCT-CA............AGT---AC-CA-A------A-C--T--CG-C--...------........................................................................---CT 5639
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --------------T--A---------A---C-----G-...............-A-A---G--------A-C-----C-----...-----C........................................................................---AA 5622
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -------------AG-GA---G--GCTA--G-GAGC-GT...............-AGG-TCA---AG-TA--ATA-C-AAGC-......----........................................................................---AT 5616
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----------AG-GAGA---AA-CCT---TCGAGC--T...............CAGG-T...A--A-G-A-C-----CG----...------........................................................................---AA 5592
CPZ.CM.98.CAM3 -----------A--GGGA------C-CTTGTC-GCTGCA............AGC---AC-CA-A------G-------CAGC--...------........................................................................---AC 5467
CPZ.CM.98.CAM5 -----------A--GGGA---A--CACT-G-T-GCTTCA............AGC---AC-CA-A------A----A--CG-C--...------........................................................................---AT 5755
CPZ.GA.88.GAB1 -----------A-CCACAA-----C-CA-GGC--CTGCAGGC............---A-A-A-A------A----A--C-----...------........................................................................---T. 6119
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ------------G---GAA------CG----T-A--GG-...............---A-A-GCA------A-C-----CG-C--...----G-........................................................................---TC 5449
CPZ.TZ.00.TAN1 ------......---AGAG----C-A-T--GC-GTAC--...............---AC--A-A------A-C--G--CG-C--...------........................................................................---CC 5686
CPZ.TZ.01.TAN2 -------GAA-AG---GCAA-TCTGCT--AA-CA-T--G.....................-A-A------A-C--G--CG-C--...------........................................................................---CT 5691
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------GAA-AG---GC...AA-TCT---GGAG-C..................-A-A------------A-C--G--CG-C--...------........................................................................---CT 5683
CPZ.TZ.09.UG38 -------GAA-AG---GCAA--CTGTT-TCT-CA-T--A.....................GA-A------A-C--G--CG-C--...------........................................................................---TC 5660
CPZ.US.85.US_Marilyn ------------G-G-GA--CA--C--A-AAC-GCT--GAGC............---GC-GA-A------A-C-----CGC---...------........................................................................--GCC 6128

Tat Rev exon 1 end Tat Rev intron start
MAC.US.x.239 CAATCACGAAA----AGAA--ACTCCGAAAA-G.....................GC-A--G--A--AC-T-----GC------C...A-----........................................................................--... 6603
Tat exon 1 _Q__S__R__K__R__R__R__T__P__K__K__.__.__.__.__.__.__.__A__K__A__N__T__S__S__A__S__N__.__K
Rev exon 1 __N__H__E__R__E__E__E__L__R__K__R__.__.__.__.__.__.__.__L__R__L__I__H__L__L__H__Q__T__.__
H2A.DE.x.BEN C-A---GGCA-AC--AGAA-GACTCC-AGGA-A.....................-C-A------C-TCGC-----GC-C--G-C...A---G-........................................................................--... 6703
H2A.PT.x.ALI C-A---GGCA--C--AGAA--TCTCC-AAGA-A.....................-T-A--G-----TCGT-----GC----G-C...A---G-........................................................................--... 6693
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST C-A---GGCA-A---AGAA--ACTCCGAAGA-A.....................-C-A--G-----TCGT-----GC----G-C...A---G-........................................................................--... 6145
H2B.CI.x.EHO ......CGCTC----A--A--TCTTC-AAAAGG.....................GC-A-----AC-AC-T-----GC-C----C...G---G-........................................................................--... 6668
H2B.GH.86.D205_ALT ......CGCTC----AG-A--TCTGC-AAAAGA.....................GC-A-----AC-GC-C-----GC-C--G-C...A---G-........................................................................--... 6670
H2G.CI.92.Abt96 CAACCT-GAA-A---AGAACT-CG-A-AAGAC-A--........................G--A--TC-TT----GC------C...G-----........................................................................--... 6016
H2U.FR.96.12034 CAACCC-GAA-A--GAGT-C-AAG-AG-T-A-G...........................G--T--TC-T--G---C------C...A-----........................................................................--... 6157
COL.CM.x.CGU1 ......---AA--ATA--A-TGCT-C-CAA...................................................-CA...------........................................................................--... 5637
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -CACGC-G-A---AGAG-A--GCTCC--AATC-GCT......ACGAGCGATAGC--CA-TCAAG--ATT-TA--AAAGCA.........--G-........................................................................---CA 6097
DEB.CM.99.CM40 CCACGC-G-A---AGAG-AAGT-C---AGAG-AT-C-CGCCAGCTGCTGAAAGT-A----C--G------A--T-G--C--G--...------........................................................................-C-AA 5918
DEB.CM.99.CM5 TCACGC-G-A---AGAG-A----CG--T-AAGCTTTGCT.........GCGAATGA-A--GA--------AG-T-A--C--G--...------........................................................................---AA 5903
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ---GCTCCAA-A-AGAGA-C-A--GCTCG-..................CAAAGCG--AC-C--G------AAG--G--------...------.GTTTGATGGATCTCCTCTCATCACTGATTTTAAGCTTTTCAATAATCATTATTTGCTTAGTTTGTTATATT--TAT 6062
DRL.x.x.FAO GTC-GC-G--CC---A--A--ACCGCCA-CGTGGTT............TCAAGAGTATCTGAGAC-GGT-ACA-G-CTGTGGCA...AG----........................................................................--GAA 5914
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----------AC--AGA-CTGC----A--GC-G-C--A...............GA----GA-A----G-A-C--G--------...------........................................................................---GA 5515
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----------AC--AGA-CTGC----A--GC-G-C--A...............GA-----A-A----G---C--G--------...------........................................................................---GA 5595
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GTCTCT-G-AAA---AGAAA-AC---CA----A...........................GA-A------ACC--A--CGGC--...------........................................................................--... 6201
GSN.CM.99.CN166 G-C-GATCA--C-AGAG-AA----CC-AAAGC-ACAG-ACCT...GATCCTAGCGTGTC-T--A------AC---GC--AGGTC...------........................................................................---AG 5972
GSN.CM.99.CN71 G-C-GATCC--C-A--G-AAGA--TC--AAGC-TCAG-ACCT...GCTCCTAGCGTG-C----A------ACC--A--CA--TC...------........................................................................---AG 5960
LST.CD.88.SIVlhoest447 GTCC-C-G-A-----A-AA--GTCGCCCAGGTATTT........................GAAG--A-GCAAGA--CTGTGG-C...GG----........................................................................-A... 5287
LST.CD.88.SIVlhoest485 GTCC-C-G-A-----AGAA--GTT-CCCAGGTATTT........................GAAG--A-GCAAGA--CTGTGG-C...GG----........................................................................-G... 5287
LST.CD.88.SIVlhoest524 GTCC-C-G-ACC---AG-A--GTT-CCTACATA-TT........................GAAAC-G-GCAGGA--CTGTGG-C...AG----........................................................................AA... 5284
LST.KE.x.lho7 GTCC-C-G-AAAC-GAGA---GTT-CCT-GATA-TT........................GAGAC---GCAGGA--CTGTGG-C...AG----........................................................................-G... 6368
MND-1.GA.x.MNDGB1 GTCT-C-G-AAAC-TGTA-C-G---CTAA-A-GA--..................-TA-CTGG-AG-GGT-AAGAAGCTAT-CGA...AG----........................................................................--... 5736
MND-2.CM.98.CM16 GCCT-C-GAAAC--GAGATCTA--CAGAGA-T--T-............GAAAAA-TATCAGAAG--AGT--AG-G-CTGTGGGA...AG----............................................................................. 6293
MND-2.GA.x.M14 GTCT-C-GAACC--GAGAACT--G-AGAGA-T--T-............GGAAAA-TATCACAGG--AGT-AAG-AGCTGTGGGA...AG----............................................................................. 6220
MND-2.x.x.5440 GTCT-C-GA-A---G-GA-CT---C---GG-T--T-............GAGAAAGTA-CA-GCA--AGTCAAG-AGCT-TGGGA...AG----............................................................................. 5858
MNE.US.x.MNE027 CA-TCACGCA-A---AGAA--ACTCCGAAGA-G.....................GT-A--G--A--AC-T-----GC------C...A-----........................................................................--... 6071
MON.CM.99.L1_99CML1 G-C-G---A----AGAGA---A--GCGA-GTC--CTGT-CCT.........GGCCT-AGC-GCAG-A-GAA-C--GC-AG----...----G-........................................................................---.. 5976
MON.NG.x.NG1 ---GGCCGAAA---G-GC--CG-TCC-AGA----CT-CG.........ATTGGCGA--G--GCT----G-A-AA--CGGG-GTC...A-----........................................................................--G.. 4592
MUS-1.CM.01.CM1239 ---CGCTTCA-A-A--GT-C-A--TCT-A---GA-C..................GTG----A-----CGAA-C--G--C---TC...A-----........................................................................--GAT 5910
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---CGTTTCA-A-A--GATCGA--GCT-A-TCGAGC..................CTG-C--GC---TC--A-C--G--CA--TC...A-----........................................................................---GC 5920
MUS-2.CM.01.CM1246 ---CGC-TCA---A--GA-C-A---CT-A-TCG-TT..................CTG-C-T-AG----GAA-C--G--CG-TTC...------........................................................................---AT 6027
MUS-2.CM.01.CM2500 -----C-G-AA------T---A---CTC--G-AGGC..................CTG-CA-ACA------A-C--A--CA-CTC...A-----........................................................................--GAT 5980
OLC.CI.97.97CI12 -CAG--TCA-CT--GA--A-GA---AGAAGGTGGTA........................T-G------CAAGA-TCTAGGG-C...AC----........................................................................--... 5791
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 TCT-G-CGAA-A---AGA-AGA--GATAAGA-GG--GCT.....................-AGAT-G-TA-ACT-GCTA--CCTGACA---G-........................................................................--... 5605
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 TCT-G--GAA-AG--TCAA--GAT-AGAAGA-GACTC-G........................GT-G-TCAACT---TG-T-CAGAG------........................................................................--... 5620
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 TCC-G-GCAA-AC--AGAA--TCT-AG-AAG-AA-T--G.....................G--G--A--TT-C--G--C-T--T...------........................................................................--... 5799
RCM.NG.x.NG411 TCT-G--GAA-A---AGAG-CA--CC--GAA--A----G............AAG-A-----T-A---C-TT-GA-AC---TG--...------........................................................................--... 5843
SAB.SN.x.SAB1 GTCCCT-G--CA---AGAGCTTCT-AGAAG...........................ATTT-G---A-TCAAGT-TCTCT-C-C...A-C--G........................................................................TA... 6477
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ...CGATCAA-A--GAGAA--GCTCCGAAAA-G.....................GC-A--G--T--AC-TT----GC------C...------........................................................................--... 5726
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .........--A----C-A--ACTCC-AAGA-G.....................GC-A--G-----AC-C---T-AC------C...------........................................................................--... 5668
SMM.SL.92.SIVsmSL92A CCAG---G-ACA---AGAA--A--GCTAAGA-AA--..................-T-A-----G--TC-TT-C--TC------C...T-----........................................................................--... 5682
STM.US.89.STM_37_16 C-ATCA-GAA-A---GTTAAGAA--AG---A-G..............................AC-T-TC-AAT-TCTG--TCAAACA-----........................................................................--... 6245
SUN.GA.98.L14 ......GTCTAC--GGGA----AGCATCAATCA.....................-TATCT-AGG--A-GCAAGAGGCTGT-CGA...AG----............................................................................. 6416
SYK.KE.x.KE51 C--G---GAAA----AGA-ACGC----A-AAC-GCT..................GAGG-CTT-GC-GCGCA-AGCTC-A---CT...-G----............................................................................. 5894
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --ACCA-G-AA-C--GCAGCT--C--TAT-..............................T--G-GG-T-A-AGCGC-C-T-CA...GG----............................................................................. 6218
TAL.CM.00.266 GTCCCTG-CA----GTTC--GAAG--GAGAAGATCC-CTCCT......AGCAGC-A----GAGG--A-G-A-C--G--------...------............................................................................. 6019
TAL.CM.01.8023 GTCCCTG-CA-----ATC--GAA---GAGAAGATCC-CTTCT......AGCAGC-A-----AGG--A-G-A-C--G--------...------............................................................................. 5514
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GTCTCT-G-ATC---AGA-CTAAG-AGAA----........................TCA-A------GAA-CT-G-----C--...------........................................................................--... 6266
VER.DE.x.AGM3 GCCCCT-G-ATC---AGAAAGAAG-TT----CG...........................CT-G---GCTT-C--GA-CA---A...----G-........................................................................--... 5777
VER.KE.x.9063 GCCCCT-G-ACC---AGAAAGAA---T-T---G...........................C--A---GCCTA----A-CAGG-C...------........................................................................--... 6279
VER.KE.x.AGM155 GCCTTT-G-ACC---AGAAAGAAG-TT---TCG...........................G--G---GCAT-C--G--C-GC--...------........................................................................--... 6274
VER.KE.x.TYO1_patent GCCCCT-G-ACC---AGAAAGAAG-TT---TCG...........................CT-G--TTG---C--T--CAGC-C...------............................................................................. 6277
WRC.CI.97.97CI14 TCTT-C-GCAA--A-ACTAAG-C-GATA-AACAACA.......................................GCTG-TTCA...AG----........................................................................--... 6289
WRC.CI.98.98CI04 TCCT-C-GCAA--AGATTG-TGCG--TA-AGCAA-A.......................................GCTA---CA...AG----........................................................................-A... 6304
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 TCAT-C-GCAA--AGACTAATAAGGATAAGTCAG-C.......................................GCT----CA...AG----........................................................................-C... 5224
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H1B.FR.83.HXB2 ........GTACATGTA....................ACGCAACCT.........ATACCAATAGTAGCAATAGTAGCATTAGTAGTAGCAATAATAATAGCAATAGTTGTGTGGTCCATAGTAATCATAGAATAT..............................AGGA 6155
Vpu _T__Q__P__.__.__.__I__P__I__V__A__I__V__A__L__V__V__A__I__I__I__A__I__V__V__W__S__I__V__I__I__E__Y__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__
H1A1.UG.85.U455_U455A TAGCTTAT---..........................-T-AC----.........T-GGA---CTGG------AC--GGC-GA--------C----CT----------A------A-T------GGT--------AAA............................-AA- 5606
H1C.ET.86.ETH2220 AAATAATA-A...----....................-T-GTTGA-TTACTAGCA-A-GT-GATTATAG-------AT-G---C-T-CAT-G--GC-C--ATC----CAA-AGTTGTGTGGACC--AGC-T-TATAGAATAT........................---- 5567
H1D.CD.84.84ZR085 ACATGTA..............................-T----T--.........T---A----T--------------------T----GC-----------------------A--------T-----------..............................C-T- 5676
H1F1.BE.93.VI850 GTTAAATA---T-----....................-T-TC-TA-.........T-GTT-GC-A---GG----C-------A--------C----------C------------A-T------TAT---------..............................-A-- 5504
H1G.SE.93.SE6165_G6165 AAAAATTA---T-----....................-T---GT-A.........T--GT----T------------G----A--------T-C---GC---C------------A--------T-T---------..............................---G 5561
H1H.CF.90.056 AT......CATA-........................-T-T-TATA.........T--GG-T---G-AT-GG--CGCT-G-----AC-TTT--C---GCC...G--A--------A--------TAT---------..............................-AA- 5498
H1J.SE.93.SE9280_7887 TCAA.GTA-C-T-----....................-T-AT----.........T-G-A-----C---------------TA----------TT-CC-T-------G-A-----A-T-----GTAT---------..............................-A-- 5477
H1K.CM.96.96CM_MP535 GCTAAGTA---------....................-T-GTGT-C.........T--G----TTC-AT-G---C-TT-G------C-CT----T--GC-AT---T--ATG-ACCATAG--TAT--AGA-T-TAGG..............................-AAT 5360
H1O.BE.87.ANT70 GCTA.................................-T---T-A-AGGGACCTGC--G-----A--ATT--T...AGTGCTT-G...CTGT-T----AT-T---TT-ATG-G---TT--TC-T-GA-A-T-T-TA..............................GAAC 6205
H1O.CM.91.MVP5180 GCTG.................................-T---T-AAGAGAACCTGC--G-CT--A----TT--...AGTGCTT-G...TGTC-T----AT-T-C-TA-ATG--T--TT-ACC-T-GA--TT-T-TA..............................GT-C 6192
H1O.CM.94.BCF06 GCTG.................................-T---T-AAAGGGACCTGC--G-T---A----TT--...AGTGCTT-G...TGTC-T----GTAT---T--ATG-ATAAT--ACC-T-GA-ATT-T-TA..............................GA-C 6216
H1O.CM.96.96CMA102 GCTA.................................-T---TTA-AGGGACTTATC-A--T--A--ATTG-T...AGTGCTT-G...CTTC-T----AT-T---KT-ATG-AT--TT--TC-T-GAMA-T-T-TG..............................GAAC 5650
H1O.CM.98.98CMA104 GCTA.................................-T---TTA-AGGGACCTGT--G--T--A--ATTG-T...AGTGCTT-G...CTTC-T----AT-T-C-TT-ATG-A-C-TT--TC-T-GA-A-T-T-TA..............................GAAC 5646
H1O.CM.99.99CMU4122 GCTA.................................-T-----A-AAGGATCTGC--AT-T--A--ATT-CT...AGTGCTT-G...CTGC-T----AT-T---TC-ATG-CT--TTG-TC-T-AGCA-TGT-TA..............................GAAC 5645
H1O.CM.x.pCMO2_3 GCTA.................................-T---G-A-AGGGATCTG---A--T--A--ATT--T...AGTGCTT-G...CTGC-T----ATAT---TC-ATG-AT--TT--TC-T-AACA-TGTATA..............................GAAC 6215
H1O.FR.92.VAU GCTG.................................-T---T-A-CAGGGCCTGC--GT-T--A---TC--T...ATTGCTT-G...CTTC-T----AT-T-C-TC-ATG-AT--TT-ATC-T-GAGC-T-T-TA..............................GAAC 5729
H1O.SN.99.99SE_MP1299 GCTA.................................-T---T-A-AGGGACCTGC--G--T--A--A-T-CT...AGTGCTT-G...CTGC-T-C--AT-T-G-TC-ATG-ACA-TT--TC-T-GACA-T-T-TA..............................-AAC 6216
H1O.US.99.99USTWLA GCCA.................................-T---GTACAAGGACTTGC--TTCT--C----TTAT...AGTGCTT-G...TTTC-T-C--CC--GC-TA-ATG-AT--TTG-GC-T-AAC-TTGC-TA..............................GAAC 5646
H1O.US.x.I_2478B GCTA.................................-T---T-A-AGGGACCTGC--TT-T--A--ATT--T...AGTGCTT-G...CTGC-T----ATAT---TC-ATG-AT--TT--TC-T-GA-A-T-T-TA..............................GAAC 6219
H1N.CM.02.DJO0131 AGCTGTATA-...........................-T-...-TG...GAGTGGGG-TTCGC--CGTTG......-G-G-G-C-...ATT------GC--T----A-CTG-GTT-TAC--TAT-AAGA-T-TA-G..............................-AAC 5654
H1N.CM.95.YBF30 ACCTGTATA-...........................-T-...-TG...TCATTGGG-TTC----CGTT-......-G-GC--C-...-TT-GC---GC--T------CTG-GCA-TAC--TAT-GAGA-T-TA-G..............................-AA- 5742
H1N.CM.97.YBF106 ACT.GTATA-...........................-T-...-TG...............TGGT-G-G-T-CA----G----G---G-----T---------GC-A-AA-C---GTAT-GC--TAT..............................AAAGAATAT-A-- 5736
H1P.CM.06.U14788 AATA..ATAAGYTGTGTTA..................-T---T---AGGGATGAGGC-GT-T--A--AT-GCT...-GGG-GT--...TT-C-TTGCTGTAT-G---Y-TG-G--AAGG-CC-YC-AT---TGCTA..............................-AAG 5644
H1P.FR.06.RBF168 AATA..ATAAGTTGCATTA..................-T---T---AGAGATGAGGC-GT-T--A--AT-GCT...-GGG--T--...CT---TTGC--TAT-G-----TG-G--AAGG-CC-GC-AT-T-TGCTAAAA.........GAA...AGAGAAAGGGAT-A-T 5652
CPZ.CD.06.BF1167 A....................................-T--TGTGGCAATTTTTACAGTGGT-GCA-TATT---GCTGGGG--GG-CTAT-G-T--CTGGAT-----CGC-ACTAGTT--TAGG-AAGC-T-T-TGTATATA.........AAACAAGTGCAAGAAGAAG 6274
CPZ.CD.90.ANT CTTA.................................-T-ACTAA-ATATTTGAGTATG-TT-TC-T--CT-TAGTAT-G--C--TGGATT--CTGT---C-T---C-C...-ATAAGC-TTAT-AA---T-T...AAG...............CAGCAGCAAATAGAT- 5608
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 TTACATGCA............................-T--T-A--.........TGGGA-CA-A---GCT-GA-T--T----G-A---A-GGC--T--T--T-CT--A--C---GGG----CTT-T---ACG-GG..................AGAAGAAGAAAA-TAG 5754
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 GCTATATAT............................-T-TTGTTG.........C-TAT--AGT---G-T-CA---G-----C-A---AG-CTC------T------A--T---G-A------......T-T...............AGAATATAC.........--AG 5725
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 AAGTGTAATATA--A-.....................-T-G--ATATTCATA...--CTT-GG-C--AT-GG-A---TTA---A-T---T----GC-----T-G--TGGT-AAAAG-TTAT-A-TGT...T-T........................AAGGCACTT-AA- 5735
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 AGGCTCAC.............................-T---G-TA............GA---T--GCT----A--TT---CA---CTTT---GC-TG----T---T---CT---ATAGC--CT......T-T........................AAAGAGTAT-AA- 5691
CPZ.CM.98.CAM3 TTCACATGC-...........................-T--T-A--......TGG...GA-CA-A---GCT--A-T-GTA---G-A---A---T--T-----T--T--A-CC---GGG----CT......TTTA-AGAGTGG............AGAAAAGGAAAAGAAG 5583
CPZ.CM.98.CAM5 TTTGCATGC-...........................-T--T-AT-......TGG...GAGCA-A---GTT--A----T----G-A---A-C-T--T--T-TT--T--A--T---GGA----CT......T-TA-AAAGTGG............AGAGAAATAAAAGAAG 5871
CPZ.GA.88.GAB1 .....................................-T-ACT-TG........TTAGT-.GGCT---TTC-CA--TT-G---GCT--...--TGC-TGGAAC--TTG-A-A---GGATACA-T......ATTA-ATGGGGATAT...AGAAGGTATAAAAGACAT---C 6231
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 CCCTCTTT.............................-T--TTT-C......ATGTGGGT-GCTA---G-C--A-T-G-A---GTACTCTTT--G-T---AAT-----G------GGT--T---......-G-ATCTCTGTCTAT...AAAAGGTGGAAAAGACAC-AAG 5575
CPZ.TZ.00.TAN1 C....................................-T-AT-AAA......ATAG--GTGGG-AGT-TGTC-ACTAATG-CA---GCATTC-TTGT---TT-C-GA--T-AATAGGGGG-.........-GC-TGCTAATAGGT......ATAGGTATAAGAAGAGA-T 5799
CPZ.TZ.01.TAN2 C....................................-T-GT-AAACTAGTA...G-GGG--GT--GCTT-CTAAT-TTA---GTA-CTTTTGT---T--TT---TC-AA-AG-AGGAGGCC-GC-A---ATTACAATTATA.........AAAAGAGAGATAGAA--AG 5813
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 C....................................-T-AT-AAAGTAGTAGTAGG-AACT---A-CAG-AT----T-GGT--CT---TT--C--C----TTT----A-GAG-AGGAGC-T----AGCTTGGAT-ATAATA.........AAA...GAAAGAAAC---G 5805
CPZ.TZ.09.UG38 A....................................-T-...AGACTT...GTAGGGGG--GCA--AT-CA-AAT-TGG---GTA-CTTGT-C--C----TTG-TA-A--AG-AGGAGG--C-T-A......ATAGGTTGGGGGATA...AGAAGAGAGATACAT---G 5779
CPZ.US.85.US_Marilyn CTTTTGTGC-...........................-T--TTAA-......TGGT-TGA-----GTTT-----C-TT-GG-A--...-A-GGT--TT---T-G-GA-AA-C---GGAC----T......-CTAGATTGTGG.........AGACAAATAAAAATA-AAG 6247
MAC.US.x.239 .......................................................................................................................................................................... 6603
H2A.DE.x.BEN .......................................................................................................................................................................... 6703
H2A.PT.x.ALI .......................................................................................................................................................................... 6693
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .......................................................................................................................................................................... 6145
H2B.CI.x.EHO .......................................................................................................................................................................... 6668
H2B.GH.86.D205_ALT .......................................................................................................................................................................... 6670
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 6016
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 6157
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 5637
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 T.TGGTTGTA-AT............................................................................................................................................................. 6109
DEB.CM.99.CM40 TCTGCATGTA-ATGC--AAGGGAACATT.............................................................................................................................................. 5946
DEB.CM.99.CM5 GCTGCATATGTATATAGTATCACA.................................................................................................................................................. 5927
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 TATTACAGTG-T-GT-CTTGACCCATAGG........-T--TTAAG.....................ATC-AGT---G-CC-A---A-TACG-TTGCT-G-T-T-T-CA--TGTTATT-CCTGG--AGC--CCATAGGT............GTAGGGTATCTTGCTTAT- 6191
DRL.x.x.FAO AAAG...................................................................................................................................................................... 5918
GOR.CM.04.SIVgorCP684con AGCTTTTAC-GT-A.......................-T---T--AAGAGATATAC--GTT---A-CAT-......-G-A--A--T-GCT-GCTG---CT-TG---AG-TG-CTAAAAGCCC-TGCAT--T-C-TAAGA.........GATAGAAGGGAGAGACGCTTTT 5647
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con AGCTTTTAC-GT-A.......................-T---T--AAGAGATATA---GTT---A-TAT-......-G-A--AC-T-GCT-GCTGC--CT-T-------TG-CTAAAAGCCC-TGCAT--T-C-TAAGA.........GATAGAAGGGAGAGACGCTTTT 5727
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .......................................................................................................................................................................... 6201
GSN.CM.99.CN166 GC...................................-T---T---...............GC--C--TTTGGTGGTGGGGT-CT-CTATT----CCT-CAT-TATC--TGTGTAG-GC-TC-T......-CTCTCTAC.....................TTAGCTT--G 6065
GSN.CM.99.CN71 GC...................................-T-AGTG--...............GC--CTCTCTGGTGGTGGGGG-CT-CT-T-----CCT-TAT-TATT-CTGC-TAG-A--CT-T......-CTCTCTAC.....................TTGGCGT--G 6053
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 5287
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 5287
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 5284
LST.KE.x.lho7 .......................................................................................................................................................................... 6368
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 5736
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 6293
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 6220
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 5858
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 6071
MON.CM.99.L1_99CML1 .....................................-T-A-TTA-...TGGTGGTC--TGG---C-AT--CTTACAGCC-GA-CC-CAT-GCCC-CCCC-T-GC--C-TG-GCT-GG...TGG.....................CGATATTATAAAATCACTAAG---T 6082
MON.NG.x.NG1 .....................................-T-A-TA-C...TATTGG---G--GCCA--T-TG-TTGGTGTG-TA-T--GCTTT--GCGCCTTGC-CCC-ATACCTTCT-TATCAG.....................TCTTAT...AAGGAGCACAAGC--G 4698
MUS-1.CM.01.CM1239 .....................................-T-A-TTA-...TGGTATC--G--GC--CTTT-G--AC--GCA-CTACT-TCTG---GCCT--TTTGC-T-C---CTAG-ATATCAG.....................AGGTGGTGCAGACCAAAG....... 6012
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .....................................-T-A-CTA-...TGGTATT--G--GCT--CATTG--AC--GCA-CTACT-T-TG--TGCT---TTTGCCT------TAG-TTACCA-.....................AGGTGGTGTAAGCCCAAGAAG.... 6025
MUS-2.CM.01.CM1246 .....................................-T---TTAC...TGGTATC--GG-GCT-CCAT-G--AC---TA-TTATC-T-TT--TGCTT---T-GCCT--A-CCTAG--TATCA-.....................AGGTGGTGTCAACCTAAG....... 6129
MUS-2.CM.01.CM2500 .....................................-T-A-TTGG...TGGTGGT-TG--GC--C--T-G--ACT--CA--TATT-T-TG---GCTT---TTGC-T-----CTTG-ATATCAG.....................CGCTGGTGCCAGCCTCAG....... 6082
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 5791
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ................................ATGGA-T-TCC................................................TGGTCTTC--TTGCTTA-....................................AGACGCTTGATATGTAAGGTA-TA- 5659
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ................................ATGGACT--CC................................................TGG-CTG-TC-TGCTT--....................................AGAAGTTTGGCAGGTAAAGTT-TA- 5674
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ................................ATGGAGT--CC................................................TGG-CT-GTA-TGCTT--....................................AGAGCCTCAGCTAAAAAGGTTTTT- 5853
RCM.NG.x.NG411 ................................ATGGA-T-TCC................................................TGGTCTG--C-TGCTT--....................................AGATGCTTAGCTTATAAGGTG-TAG 5897
SAB.SN.x.SAB1 .......................................................................................................................................................................... 6477
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 5726
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................................................................................................... 5668
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 5682
STM.US.89.STM_37_16 .......................................................................................................................................................................... 6245
SUN.GA.98.L14 .......................................................................................................................................................................... 6416
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 5894
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .......................................................................................................................................................................... 6218
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 6019
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 5514
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .......................................................................................................................................................................... 6266
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 5777
VER.KE.x.9063 .......................................................................................................................................................................... 6279
VER.KE.x.AGM155 .......................................................................................................................................................................... 6274
VER.KE.x.TYO1_patent .......................................................................................................................................................................... 6277
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................................... 6289
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 6304
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 5224
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Env start
H1B.FR.83.HXB2 AAATATTAAGACAA..................AGAAAAATAGACAGGTTAATTGATAGA.........CTAATAGAAAGAGCAGAAGAC...AGT...GGCA.............................ATGAGAGTGAAG.........GAGAAATATCAGCACTTG 6254
Vpu K__I__L__R__Q__.__.__.__.__.__.__R__K__I__D__R__L__I__D__R__.__.__.__L__I__E__R__A__E__D__.__S__.__G__.__.__.__.__.__.__.__.__.__##N__E__S__E__.__.__.__G__E__I__S__A__L__
Env _M__R__V__K__.__.__.__E__K__Y__Q__H__L_
H1A1.UG.85.U455_U455A --T-GC---AG---..................-A----------------T-AA-C---.........A---G----------------...---...----.............................----------T-............GGGATA---AGGAAT 5702
H1C.ET.86.ETH2220 --T-G---------..................----G------T---------A-A---.........ACT-GG---------------...---...----.............................----A-----T-............GGGATA---AGGAAT 5663
H1D.CD.84.84ZR085 G----AA---G---..................------------T--------------.........A---G--------A-------...---...----.............................------------............GGGATAA--AGGAAC 5772
H1F1.BE.93.VI850 --C-GG----G---..................---------A-T-AA---TA-A-A---.........A---G----------------...---...----.............................----------G-............GGGATG---AGGAAT 5600
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----AG--A---G..................-A--G-----GA-A----C--------.........A---G----------------...---...--A-.............................----------C-............GGGATA---AGGAAT 5657
H1H.CF.90.056 --T-GG----G---..................-AG------------C-------A---.........A--GG----------------...---...----ACGAGAGTG....................---GAG...-CA..................---AGGAAT 5594
H1J.SE.93.SE9280_7887 --C-G---------..................--G--------T-A-------------.........A---G----------------...---...--T-ACGAGAGTG....................---GAG...-CA..................---A-GAAT 5573
H1K.CM.96.96CM_MP535 TGG--AA-CA-A--.....................-G----A--T-------A------.........A---G----------------...---...----.............................----------G-............GGGATG---AGGAAT 5453
H1O.BE.87.ANT70 ---AGGA-CA-G-CAGA............AAGGAG-G-GA-ATA......C----G--GTTAAGAAGAA---G-----TTAGG--T--T...---...-A-T.............................----A--CA-T-GAG...AAGAG---C...A--A-G--A 6316
H1O.CM.91.MVP5180 ---G-AA-CA-..................GAT----GGGAGC-GGAAA--C----A---TTAAGGAGAA---AG----TCAGG--T---...---...-A-T.............................----A---A-T-AAG...AAGA-C--C...AG-A-G-CA 6303
H1O.CM.94.BCF06 ---G-AA-CA-..................GAT----GGGAGC-GGAAA--C----A---TTAAGAAGAG---GG----TCAAG--T---...---...-A-T.............................----C---A-T-GAG...AAGA---GC...A--A-G-CA 6327
H1O.CM.96.96CMA102 -T-AGAG-CA-..................GAA----GGGAGAGAGAAA--C----A--GTTAAGAAGAA---G-----TTAAG--T--T...---...-A-T.............................----A---A-T-GAG...AAGA----C...A--A-G--A 5761
H1O.CM.98.98CMA104 ---AGAA-CA-G-CAGA............AGGGA--G-GA-ATA......C----A--GTTAAGAAAAA---G-----TTAAG--T---...---...-A-T.............................----A--CA-T-AAG...AAGA----C...A--AGG--A 5757
H1O.CM.99.99CMU4122 ---AGAA-CA-..................ACT-A--G-GA-AGAGAAA-----AGA--GTTAAGAAGAA---G-----TT-AG--T--T...---...-A-T.............................-------CA-T-GAG...AAGAG---C...AGA--G--A 5756
H1O.CM.x.pCMO2_3 ---AGAA-CA-..................AGT----G-GA-AGAGAAA-------A--GTTAAGAAGAA---G-A---TTCAG--T--T...---...-A-T.............................--------A-T-GAG...AAGAG---C...AG-A-G--A 6326
H1O.FR.92.VAU ---AGAA-CA-G-TAGA............ACAGC--G-GA-ATA......C----A---ATAAGAAGAA---G----GTT-AG--T---...--C...-ATT.............................----A--CA-T-GGG...AAGAG---C...AG-A-G--A 5840
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---AGAA-CA-..................GAT-A--GGGA-AGAGAAA--C----A--GTTAAGAAGAA---G-C---TT-AG--T---...---...-A-T.............................----A-----T-GAA...CAGAG---C...AG-A-G--A 6327
H1O.US.99.99USTWLA ---AGAG-CA-..................GGA-A--GGGA-AGAGAAA--C--------TTAAGAAGAA---GR--R-TCAGG--T---...---...-ATT.............................----A--CA-T-GAGR...GGA----C...AG-A-G-CA 5757
H1O.US.x.I_2478B ---AGAG-CA-G-C..................----GGGA-AGAGA-A--C----A--GTTAAGAAGAA---G-----TTAG---T--T...---...-A-T.............................----A---A-T-AAG...AAGA----C...A--A-G--A 6330
H1N.CM.02.DJO0131 T--A---GCAGG--..................-A--T-GA-C-A............-T-AGACAAAGAA---G---T---A-------T...---...----.............................G-----A---T-...GGGATGC---TTGG-TG--CA--C 5756
H1N.CM.95.YBF30 T--A---GCAG..................GAA-A--T--A-C--............-T-AGACAGAGAA---G--------A------T...---...----.............................----A-----T-...GGGATGC---GTGG-TG-ATGGG- 5844
H1N.CM.97.YBF106 -----AA-TTG--GGAAAAAATAGAACAAATA---C-G-A-ATA--AGAT-GAACAGAGGAC..............................--G...----.............................-G--------T-...GGGATGC---GTGG-TG--CA--C 5841
H1P.CM.06.U14788 ---G-GA---RG-T......AAGTTTGTRCAA--GCT-GC-AGG............T-GAGAGAAGGG-A-GA---TGAG-GGT-T--A...---......-.............................----AG......AAG...AAGA----C......AG---A 5743
H1P.FR.06.RBF168 TT......GT----AGG......CTAGTAAGGT-G-G-GA-AGGCAAGA-GA--GG...............GGGT-T.........--G...--C......-.............................----AG......AAG...AAGA----C......AG---A 5733
CPZ.CD.06.BF1167 -T-G-A--GAG---..................GC--T---T--T--A-ACCAGAGA---.........GGT-GTACT.........--T...---...--A-TAGAAGAAG....................----A-A--GCC........................... 6355
CPZ.CD.90.ANT -T-AGAG--AT---AGA......ATCATAGAAGTGTT--GTAGA--AC-T-G-ATAGATAGTGCAATAGA-GA--........................................................-----G...........................A-GCC- 5689
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --GA-GAC---GC-..................CA------CATTGAT---C-A--A---.........A---G--C----CAG--C--T...---...--A-ATGAGAGTG....................---GAGAG-.............................. 5841
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --G--AA-GT-G--..................GA-------TCTCA-C---GAC-G---.........A---G---C-----------T...---...----.............................----A----........................ACGGA- 5809
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 G-......CA-G--..................--G-G-...--TCAA--G-----C---.........A---G---------------T...---...--A-ATGAAAGTG....................---G-GACA........................--GAG- 5819
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -GT--CA-CA-GT-..................--GCG------A--AC-TCAG--C---.........A-T-G-AGT--------G---...---...----ATGAAAGTG....................---G-GA--.........AAAT-TT-T-GGTG-AGGAAC 5799
CPZ.CM.98.CAM3 --GA-AAC---GC-..................CA------TAGG-CT-----A--A---.........A-----TC----CAG-----T...---...--A-.............................----A-----T-.....................G-GAA- 5670
CPZ.CM.98.CAM5 ---GGAAC---ACC..................CA--G---TT---AT---GCA--A---.........A---G-AT----CAG-----T...---...--A-.............................----A--CA-T-.....................G-GAG- 5958
CPZ.GA.88.GAB1 TTGAGAC-GA-...........................--T--G--AC-T-ACCTA-T-.........T-G-G---------------T...---...--A-.............................----A---A-T-.........-----GA-GA--AGAGAC 6321
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --GAGCA----ATC........................--T...GAT--G---ATA-A-.........A-C-C---------------T...---...--A-.............................----A-----T-............GGGA-GACAAGGAGA 5662
CPZ.TZ.00.TAN1 T-GA-AGGGA-AGG..................CA-C-TCA-...--AG--T-A--A--GCTA......GCT-G-AG-TT-AGCAT----...---...--AGTAGAAGAAG....................----AGAATTTA........................... 5889
CPZ.TZ.01.TAN2 ---G-CA-CAT---..................----T-C----A--AC----AAGA---.........T---GCAT-.........---...---...--AGTAGAAGAAG....................-----GAACTTA........................... 5894
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---G-CAGCAT--G..................--GCTG-----G--A---G-AAGG--G.........----GTATT.........--T...---...--A-TTGAAGAAG....................----AGAATTCC........................... 5886
CPZ.TZ.09.UG38 ---G----CAC---..................---GTGT----A--AC---CAAGA---.........----GTAT-.........--T...---...--A-TAGAAGAAG....................-----GAGATTA........................... 5860
CPZ.US.85.US_Marilyn ---ATACTCA----.....................G-G--TC-A-ATC-TT-A--A---.........A-C-G-AT-----A------T...---...--A-.............................----A-----T-............G-GA-GA--A-GAGA 6340
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MAC.US.x.239 ...................................................................................................................................---G--TGTCTT........................... 6615
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H2A.DE.x.BEN ...................................................................................................................................---GAGCCTGGT........................... 6715
H2A.PT.x.ALI ...................................................................................................................................----TGTCT-GT........................... 6705
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H2B.CI.x.EHO ...................................................................................................................................---GC-CATGTT........................... 6680
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H2G.CI.92.Abt96 ...................................................................................................................................---GC-TATCTT........................... 6028
H2U.FR.96.12034 ...................................................................................................................................---GC-TGTCTT........................... 6169
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DEB.CM.99.CM40 ...................................................................................................................................-----GC-T-TA........................... 5958
DEB.CM.99.CM5 ...................................................................................................................................---CTTAGCTTA........................... 5939
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 G-GCC-AT-A-AGT..................TAT-G-GA---GCTTAGGTA-ATA---.........----GGTTGT-GAGTAT---T...---...--AT.............................-----TCAAGTC..................AG-AGGACC 6281
DRL.x.x.FAO ...................................................................................................................................----TTAGAC-T........................... 5930
GOR.CM.04.SIVgorCP684con TTGATCGCTT-G--AGA......CTAATAAGC-AT---GA---TGAAGG-TA---G--CAATGAGGAAGA-GC--CTGA-CTTATG--A...--G...--T-.............................-----CT--.............................. 5746
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con TT-ATCGCTT-G-GAGG......CTACTAAGC-CT---GA---TGA-GG-TA---G--CAATGAGGAAGA-GC--CTGA-CTTATG--A...--G...--T-.............................-----CT--.............................. 5826
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ...................................................................................................................................---G-GAGATT-........................... 6213
GSN.CM.99.CN166 -T-AG-GGGT-A--GGAAAACCAAAACCAACACA-GT-GC--TA-TTAG-C-AATAGA-G.......................................................................-----GAA--CA........................... 6137
GSN.CM.99.CN71 -C-AG-GG-T-A-GGGAAAGCCAAAG...ATACC-GT-GC--TT-TTAGGC-A-T-GA-G.......................................................................----TGAG---A........................... 6122
LST.CD.88.SIVlhoest447 ...................................................................................................................................----ACTGCCCT........................... 5299
LST.CD.88.SIVlhoest485 ...................................................................................................................................---GACTGTCTT........................... 5299
LST.CD.88.SIVlhoest524 ...................................................................................................................................---GC-TGTCCA........................... 5296
LST.KE.x.lho7 .....................................................................................................-GG...........................---GC-TGTCCA........................... 6383
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...................................................................................................................................----AGTGTCCA........................... 5748
MND-2.CM.98.CM16 ............................................................................................GTATTAACAGTAAGT........................---CTTAG-T-C........................... 6320
MND-2.GA.x.M14 ............................................................................................GT.ATAATAGTAAGT........................---CTTAGAC-T........................... 6246
MND-2.x.x.5440 ............................................................................................GT.TAAACAGTAAGT........................---TT-AGAT-T........................... 5884
MNE.US.x.MNE027 ...................................................................................................................................---G--TGTCTT........................... 6083
MON.CM.99.L1_99CML1 TT-A-AG--T-G-CCAAGAAATACAGAGGCTG-TTC-G---C-TGA-AG--GGAGACATGAC..............................TCA...--GGTTGACACAGAATCTGAATCAGAGCAAC..-----GAAACTC.....................ATGGCT 6196
MON.NG.x.NG1 TGTCCCGCTTCG--CAGGACTTTCAAAGGCTTGT-C-GGY-T-TCAAGAGYA----TC-GGG..............................T......................................-----GA---G-.....................ATGAA- 4779
MUS-1.CM.01.CM1239 .................GTAGAAGTGAGCGTC-TC-GGC-CCT-GAAGA-GGA--C--TGAC..............................--C...--A-TCTTTGAGG....................---CCGAG--T-........................... 6085
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .................GTAGAGGTCAGTGTC-TCCGCC-CTTGGAAGAGGGA--CG-TGAC..............................--C...----TCTTCGAAG....................---CCGAG--T-........................... 6098
MUS-2.CM.01.CM1246 ...........-C-CCAATAGAAGTGAACGTCCTCCGGC-CCTGGAAGA-GGA--CTC-GAC..............................--C...----TCTTTGAGG....................---CCT-C--T-........................GA- 6211
MUS-2.CM.01.CM2500 ........-A-GGGCAGGTAGAGGTCAACGTT-TCCGCC-CCTAGA-GA-GGA----CCGAT..............................--C...--T-TCTTTGAGGACGCGGAAG...........---GC-----T-........................... 6173
OLC.CI.97.97CI12 ...................................................................................................................................------AA----........................... 5803
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 T-GATA--TTTAG-..................GA--TTT-GTGTT-CAA--AA----T-AGAAAGTATAGTGA-A........................................................----A-AGTGCA........................... 5728
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 T-GATA--GTTAGG..................--TGTCT-TTG-T-TGGC-AGCTATAGGTAAGAATATAGGATAT-G-TTATA-GATAAGA-TATAGATA-GAGGACAAC....................----AGTGCCTA........................... 5779
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 T-GATC-TTT-GTT..................-C--T---TA-AG-AAA-TAGA---AGATAAG...................................................................---GATAA---A........................... 5911
RCM.NG.x.NG411 G-GATA---TTAG-..................GA-GTTT-TATTT-TAG-G--T-----AAATAGAAGG---ATCTTTAGAT.................................................---GCTAA-TTA........................... 5973
SAB.SN.x.SAB1 ........................................................................................................AGT........................----AGC-TCTT........................... 6492
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ...................................................................................................................................---GA-TGTCTT........................... 5738
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ...................................................................................................................................---GCCTGTCTT........................... 5680
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ...................................................................................................................................---G-GTGTCTT........................... 5694
STM.US.89.STM_37_16 ...................................................................................................................................---GCCTGCCCT........................... 6257
SUN.GA.98.L14 ..............................................................................................GT..AAG..............................---C-GTGCCCT........................... 6433
SYK.KE.x.KE51 ......................................................................................................GCACA........................----A-C-TTTT........................... 5911
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ....................................................................................................GTA.AAA........................---GC--CTTTT........................... 6236
TAL.CM.00.266 ..........................................................................................GT-TATGTTTAGCAGCA........................----A-TACTTA........................... 6048
TAL.CM.01.8023 .........................................................................................GTT-CATGTTTAGCCACA........................----A-TGCTTA........................... 5544
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ...................................................................................................................................---G--CCATTA........................... 6278
VER.DE.x.AGM3 ...................................................................................................................................----AGC---CA........................... 5789
VER.KE.x.9063 ...................................................................................................................................----A-CCTCTT........................... 6291
VER.KE.x.AGM155 ...................................................................................................................................----C-AA-TTC........................... 6286
VER.KE.x.TYO1_patent .........................................................................................................GT........................-----GTAT-CA........................... 6291
WRC.CI.97.97CI14 ...................................................................................................................................----TTT-T--A........................... 6301
WRC.CI.98.98CI04 ...................................................................................................................................---CTTCGCTTT........................... 6316
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ...................................................................................................................................----ATACTTTT........................... 5236
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H1B.FR.83.HXB2 TGGAGATGGGGGTGGAGATGGGGCACCATGCTCCTTGGG...ATGTTGATGATCTGTAGT......GCTACAGAAAAATTG...............TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACC.........ACCACTCTATTTTGTGCATC 6391
Vpu V__E__M__G__V__E__M__G__H__H__A__P__W__.__D__V__D__D__L__*_
Env _W__R__W__G__W__R__W__G__T__M__L__L__G__.__M__L__M__I__C__S__.__.__A__T__E__K__L__.__.__.__.__.__W__V__T__V__Y__Y__G__V__P__V__W__K__E__A__T__.__.__.__T__T__L__F__C__A__S
H1A1.UG.85.U455_U455A -ATCCT--CTT------------A--T---A--T-G---...T--A-A--A--T---.........AA-G--C--C-----...............--------G-----C--------------------A--T---GTT.........-----C-------------- 5836
H1C.ET.86.ETH2220 --TCA-CAAT------T------A-T-T-AGG-T--T--...-----A-----T----A-......-GA-TG-GG--C---...............-----------------------------A-----A--T--T-G-.........C-T----------------- 5800
H1D.CD.84.84ZR085 -ATCA-CCCTT-----A--------T-------------ATGT--A------C--A----......---G----T--C---...............-----------T-----------------A-----A---------.........-----G-------------- 5912
H1F1.BE.93.VI850 ---CAGCACTT-G---A-------CTTT-AT----G---...--A--A--A-------A-......---G----C--C---...............-----------------------------------A---------.........--T--------C-------- 5737
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---TA-CACTT-----A------G--TT--A--------...T--G----A--T------......--CT--A-T--T---...............-----T---------------------------G-A--T---GAT.........-------------------- 5794
H1H.CF.90.056 -ATCC-A-CTTA---------------T-AA--T-G--T...------C-----------......---G--C----C---...............-----T-----A-----------------------A--G----AA.........-----------C-------- 5731
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---CAGACCTT-------G-----CT----A--T----A...-----A-----T----AG......--A-A----G-C---...............-----------------------------------A--T----AG.........------T-------C----- 5710
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---CAGACATT-G---AC-------T-T-AT--T-G--A...--A-----A--------C......AA-G----C------...............-----------------------------------A--------A.........C----------C-------- 5590
H1O.BE.87.ANT70 ......---...ACCTTG...TA-......T-AGCCAT-GCTT--A-A-CCCCA---TTG......AGCCTTAG-C-GC-A...............-AT-CA---------GC------G-----A---G-A--T-----A.........C-AGTA-----C-----T-- 6438
H1O.CM.91.MVP5180 ......---...A-CTT-...TA-......A-AGCCAT-GCTT--C-A--CCCA---TTGAGT...TA--GTA--C-----...............-AT-C------T----C------------A---G-A--G---G-A.........C-AGTA-----C-----T-- 6428
H1O.CM.94.BCF06 ......---...ATCTT-...T--......A-AGCCAT-GCTT--A-A--CCCA---TTG......AG-GGTAG-C-----...............-ATA------------C------------A---G-A--T-----A.........C-AGTA-----C-----T-- 6449
H1O.CM.96.96CMA102 ......---...ATCTTG...TA-......A-AG-CAT-GGTT--A-A-CCCCA---TTG......AGCT-TAGCC-G---...............-AT-CA----------C---A--G-----A---G-A--T----G-.........C-A-TAT----C-----C-- 5883
H1O.CM.98.98CMA104 ......---...ATCTT-...TA-......A-AG-CAT-GGTT--A-A-CCCCA---TTG......AGCT-TAGCC-G--T...............-AT-CA---------GC---A--G-----A---G-AA-T----A-.........C-AGTAT----C-----T-- 5879
H1O.CM.99.99CMU4122 ......G--...ATCTT-...TA-......A-AG-CAT-GCTT--A-A--CCCA---TTG......AGCTAT--CC-GC--...............-AT-CA----------C------------A---G-A--G----AA.........C-A--RT----C-----T-- 5878
H1O.CM.x.pCMO2_3 ......G--...ACCTTG...TA-......A-AG-CAT-GCTT--A-A--CCCA---TTG......AGCCAT--CC-GC--...............-AT-CA-------T-GC------------A---G-A--T---G--.........C-AGTAT----C-----T-- 6448
H1O.FR.92.VAU ......G--...ATCT-G...T--.........T-GATTTTGGCT-----A---CCAT--TTG......-GCTGT--CCAA............CTA-AT-C-----------C------------A---G-A--T----AA.........C-A--AT-G--C-----T-- 5962
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ......G--...ATCTTG...T--......A-AG--AT-GCTT--A-A-CCCCA---TTG.........-GCT-T--CCA-............CAC-AT-CA---------GC------------A---G-A--G------.........C-AGTAT----C-----T-- 6449
H1O.US.99.99USTWLA ......---...ATCTTG...T--.........A-RATCATGGCT-----A---CCAT--TTG......-ACTCTG--CA-............CTA-AT-C-----------C------G---------G-A--T----G-.........C-T--A-----C-----T-- 5879
H1O.US.x.I_2478B ......G---TCATCTTG...T--......A-AG--TT-GGTT--A-A--CCCA---TTG............AGCTCTAAT............CTG-AT-CA---------GC------G-----A---G-A--G---GAA.........C-AGTAT----C-----C-- 6452
H1N.CM.02.DJO0131 -TC...--T........................--CAT-...--AAGTT---CAAT-G-G.........T-TA------AT...............----CA-----G--C-----A-----A--A----GA--T-T-GAA.........--AGT---T--C--C--C-- 5863
H1N.CM.95.YBF30 AT--AGA-T--T---TT-CTCTT-TATC-T--AG-AA-C...T--A-C-A-G-AAT-G-G.........T-T---C--CAT...............-----A-----G--C-----------A--A----GA------GAG.........--A-----T--C-----T-- 5978
H1N.CM.97.YBF106 -TC...--T........................--CCT-...--AAGCT---CAAT-G-G.........T-T--CCC-CAT...............-----A-----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG.........--AGT---T--C--C--T-- 5948
H1P.CM.06.U14788 ......G--AAC-T-GA-ATCT--TTGGCTT-GA-CAT-TACT-TAATGCT--TA-CTA-ACTAGT...GG-AC-CGT..................-AT--T--T--A-----------T--A--T----GA--T--T-AA.........-TT--CT----C------G- 5877
H1P.FR.06.RBF168 ......G--AAC-T-GA-ATTT--TTGGCTT-GG-AATATACT-TAATGCT--TA-CT--GCTAGT...GG-AT-C-C..................-AT--T--G--A-----------T--A--T----GAA-T--TGAA.........GTT--CT-G--C------G- 5867
CPZ.CD.06.BF1167 .....................TTATTA--TGGATGGATCCTG-CAA-T--TT-----T--AAGCTA-GA-TT-G--C--AT...............-ACAC------------------G--A--A-----A--G-----A.........C-A--AT-G--C-----T-- 6480
CPZ.CD.90.ANT ATA......CATATT-TT-----T...C--GCTT-G......C-AA-CCA-T-TATAGAGAAG...-GG--GA-TG--GAC...............-AT--A-----A-TC-----A--C-----C----GAA-T--G--A.........C-T--------------CA- 5817
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ............ATC---G-CA--TTATG---TA-G--T...T--A-A--CCCA---TTGACTGGT...-GT--TC-G---...............----CA-----G--C-----A--------------A--T--GGAG.........--A--A--C---------G- 5969
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 AT-CAGAA-AAT---CT-ATCT--TG-C-C--GA-A--A...T--A-C-A---AAT-G-G............TCTG-----...............-----A-----G--C--------------C----GA--T---GAG.........--AGT------C-----T-- 5940
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 A-TT-GAA-CAA-TCTT--CCCTG-GG--CG--A-GT-C...T---G-C-AT-AG-GGT-ATTAGAT--GA-A-T--T--A...............-----A-----G--C-----A--------A-----A--G----AA.........--A-----T----------- 5962
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -CAT-CA--TCCATC--CATCAAGTTA--C--GA----A...TG-A-CGCATC----TT-GGT......GA------T-G-...............--------T--T-----------C--A--A----G---G----AA.........-----C--T--C-----C-- 5936
CPZ.CM.98.CAM3 ATC-A-G-CA-C-T--T-GA-AAATA----T-TA-G--T...T--A-A--CCCA---TTGACT...-G--GT--TC-G---...............----CA-----G--C--------------------A--G---GA-.........--A--A--C--------C-- 5810
CPZ.CM.98.CAM5 AA--AGCTCAAT----T-ATTT--TA------AA-G--T...T--A-A-CCCCA---TTGACT...-GCCAT--G...-G-...............----CA-----G--C-----A--------A-----A--G---GAA.........--A--A--T--C-----C-- 6095
CPZ.GA.88.GAB1 ----ACA-CTTA-CC-T-ATTACA-T---AACAA-CATT...T--C-A-CCCCA---TTGACC......T-T--G...--A...............-----A-----A--------A--------T---C-T--T--TGA-.........C-GGTA--C--------C-- 6455
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 C-CT-G.........CA-CCCTATTG---AA-AA-G-CT...T--A-A--CCCA---TTGAAGACA-AAT-T--TC---G-...............-----A-----A--C--------T--A--C--------G--T--T.........--AC-AT-G--C------G- 5796
CPZ.TZ.00.TAN1 .....................ATTGGA--AACTT-GATCCTC--AA-T-CA---CTAG-GATT...-GATTTAGC-CT-AT...............-ACAC------G-T------A--------T-----A--G--CCAA.........C-A--CT-G--------C-- 6011
CPZ.TZ.01.TAN2 .........ATTG-A-C-ACTTTG---C-CA-A.........--TA-A--CC-AG-G-T-GGA......T-TA--G---AT...............-ATAC------A-T------------CA-T-----A--G--T--A.........C--T-CT----------T-- 6016
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ........................-GTGGCT-AA--TT-ACCC--A-A-CC-CAATCCTAGGGATT-GATTTAGT-C--AC...............-AT-CT-------T------A--------T-----A--T--T--A.........C-AC-A--G--------T-- 6008
CPZ.TZ.09.UG38 .........ATTG-A-C-ATTTTG---C-CAG-.........--TACA--CC-AG-G-T-GGA...TA--GT-TCC-T..................-AT-CT-----A-T---------G-----T-----A--T----AA.........C-TCAAT-G--------C-- 5982
CPZ.US.85.US_Marilyn CTCT-G............CTAA-TTATTGT--T--CTC-AGCT--A-A--CCCAG-A............TTGTCT-GC--A...............----CT-----A-----------------A----GA--T-T-GAG.........--A--CT----C-----C-- 6462

Env signal peptide end Env gp120 start
MAC.US.x.239 ...G-GAATCA-CT-...............--TA-C-CCATCT--C-TT-A-GTGTCTA-GGG...ATCTATTGT-CTC-A...............-AT----------T------T-----A-CT----G-A-T--G--A.........-TTC-C--C---------.. 6738
Env _.__G__N__Q__L__.__.__.__.__.__L__I__A__I__L__L__L__S__V__Y__G__.__I__Y__C__T__L__.__.__.__.__.__Y__V__T__V__F__Y__G__V__P__A__W__R__N__A__T__.__.__.__I__P__L__F__C__A__.
H2A.DE.x.BEN ...--GAATCA-CT-............T-TG-TG-CATTTTAC-AACA-GTGCT--CTTA......-TATATTGT-GCCA-...............-AT--G--T--T-TC-----CA----C-C------AA-T---T-T.........-TTC-CT-----------.. 6838
H2A.PT.x.ALI ...---AATCA-CT-............C-TG-TAC-ATCTTAC-AGCT-GTGCT--CTTA......-TATATTGT---CAA...............-AT--G--T--T-T------C--G--A-CA-----AA-T---T--.........-TTC-C--C---------.. 6828
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ...--GAATCAACTA............T-TG-TGCCA-CTTGC-AGCT-GTGCT--CTTA......ATATATTGCGTCCAA...............-AT--G--T--T-TC-----C--G--C-------GAA-T---T--.........-TTC-C--C---------.. 6280
H2B.CI.x.EHO ...-ATAATTACCTA...............--TG--ACACTCC--C-T--A-GTATCTA-GGG...TA--TG-GC--GAAC...............-TT-----T----TC-----TA----C-CA-----AA-T---T-A.........-TTC-C--C--------T.. 6803
H2B.GH.86.D205_ALT ...--CA-CC-CCT-...............-CTA---C-CTCC--C-T--AGGTATC---GGG...TT-GT-TGT---CAA...............-AT--T--T----TC-----CA----C-CA----G-A-C-----A.........GTTC-C--CA--------.. 6805
H2G.CI.92.Abt96 ...G-CAATCA-CT-...............--TA-C-CAACCT-RC-CT-A-GTAC-TA-GGG...TTCTATTGT-CCAAA...............-AT-----T--T-T------CA----C-CA----G-A-C--G-G-.........GTAC----C--C------.. 6151
H2U.FR.96.12034 ...G-CAATCA-CT-...............--TA-C-CTCTAT---GTT-A-ATGCAT-CGTG...ATATACTGT-CTCA-...............-AT-----T----T------CA------CA----G-A-C--G--A.........-TTC-C--C---------.. 6292
COL.CM.x.CGU1 ...CTC-TTATAAAC...........................T--C-AG-AT-AG---TAGTG...TTA...AGT--TAAA...............-----A-----A---C-A--A-------CA---G-A------GATGTAAATGATCAGCAGT-C--C--CTTT-- 5768
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ..............................A-AT-A-CTATT--AG-A--T----TAG-ACAA...AAG------C-GG-TAGCCAGCAACAACAG-AT--G-----A-T---------T--A--T-----AA-T--CT-A.........GTGGGAT-G-----CA--G- 6249
DEB.CM.99.CM40 ...CAGCTTTT-CTA.........CTT--TT-AGGGTTAATAG--A-AGGT-CACAGG-GAAA...CAG-A-A-GC--CAA...............-ACT-G-----A--------A-----A--C---GTA--T--C-AA.........GTTGA-T-G--C---A--G- 6089
DEB.CM.99.CM5 ........................TTA--AA-AA-A-CAAGTC--ACCC--G-AG-GGCAGCA...C-A---A-GC--CAA...............-----G-----A--------A--G--C--A---C-CA-T--C--T.........GTTGGCT----C---A--G- 6058
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 CTT............-AGGTCCT-CT-C-TA----GT--......ACA--TGGAATA-TATGT...A-A--------GCA-...............-AC--------A-TC-----CA------CA----G-A-CAGTG-A.........G-TC-G--G--C--CA--.. 6404
DRL.x.x.FAO ...-T-..................-TT--AGG-T-AT-CATTT-AGGAT-TT-AG-A-TAAGT...ATAGG-...---CAT...............-----A--G--G-TC-----AACC--CAAA----GACC----T--.........--ACA---GA-C-----T.. 6047
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................GGTT--C-TT-A-CT--C-T-GAG...----AGACTG-GCAT...............-AT-CT--T--A--------A--G--A--C---CGA--G----AA.........GTA---T----C------G- 5850
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ....................................--T...T--A-TT-A-CT--C-T-GAG.........-CT-CGCAT...............-AT-CT--T--G--------A--G--A--C---C-A--G----AT.........GTA---T----C------G- 5924
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ...CTTATAAAAATA............C-AA-AA-A-CAATAGG-A-A...-GTATA...GGA......-T--GT--CC--...............-AT--G-----G-T------AA-C--A--A-----AA-TT----A.........GTTCAGGC------CATG.. 6330
GSN.CM.99.CN166 GT-GA--CTAT-AT--TGCTA-CAGTG-GCT-A--G-CTTTA---GCTT--C-AATCCCGGGT...TTG-AGTGTG--AAT...............---ACG-----G--C-----------G--A----G---C-----T.........C-AC-AT-G-----C--C-- 6280
GSN.CM.99.CN71 GT-G---TTTT-AA--TGCTA-TAGTG-GC--AACGCTTATGGCT---C-A---CCGG--TCG...AGGT-TA--GGGAAC...............---ACG-----G-TC-----------G--A----GA--T----AA.........C-AC-AT-G--C-----C-- 6265
LST.CD.88.SIVlhoest447 ...G--CTAATACTT..................--CTT-ATC--T--A-GAG-ACAAG-GGAG...AAA---A-G--GCA-...............-AT--A-----G-TC--------G---AAA---G-A------GTA.........GTGC-AT--A-------T.. 5419
LST.CD.88.SIVlhoest485 ...-AGCTCCTACTT..................T-CTT-CTCT-T--AGGAGCACAAG-GGAG...--A...A-G--GCA-...............-AT--A-----A-T---------G---AA----G-A--T--TGTA.........GTGC-AT--A-------T.. 5416
LST.CD.88.SIVlhoest524 ...G-TAACATA-T-...............--AT-GCT-CTCTGC---GGAC-AACAGCAGGA...-AA-AG--G---CAA...............-AT--A-----A-TC-----A-----AAAA---G-A--T--TGTA.........GTAC--T--A-C-----T.. 5419
LST.KE.x.lho7 ...G---TA--A........................ATTCTGC-T---C-TC-TG-C-TAATA......TGG-G----CAA...............-AT--A-----A-T---------G--AAAT---G-T--TAATGTTTCA......GTGC-CT-GA-------T.. 6497
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...G-TCTTTTTCTT...............A-A--AT-TTTAGCC.-AC-AG-A......GGT...AT--T--G----CAA...............-AT--G-------TC-----A-----A--A-----------T-AA.........--ACA-T-GA-------T.. 5864
MND-2.CM.98.CM16 ....................................ATAATAT-AGGA--A--TGTAG-ACTA...-GGTT--G---CCAA...............-----G-----A--------CAC----AAA---C-TA-G---GAG.........--ACAC--G--C------.. 6425
MND-2.GA.x.M14 .................................T-AATCACAGCAA-AG-A--AATAG--ATA...-G--T--G----CAA...............-----A-----A--------CAC----AAA---C-CCC-----GA.........--GCA---T---------.. 6354
MND-2.x.x.5440 ...........................C-TAGGTA-ATAGTCT-AGGA--A--AGTA---GTA...ATAGT--G-G--CAA...............-----G-----G--C-----CAC---CAAA---C-TA-G----GG.........--ACAC--G---------.. 5998
MNE.US.x.MNE027 ...G-GAATCA-CT-...............--TA-C-CCATCT----TC-A-GTGCCTA-GGG...ATCTATTGC-TTCAA...............-AT----------T------T-----A-CT----G-A-T--G--A.........-TTC-C--C--C----T-.. 6206
MON.CM.99.L1_99CML1 -T-TC-ACCCT---TTT-AT-ATG--TT--G-GAA----....................................TCTAAC...............---AC---C-----C--C--T--T--A--A-----ACCG-----T.........C-TC----C--------C-- 6306
MON.NG.x.NG1 ACC-T-ATA-TT-T--C-ATCCT-TGTT--A-GA-G---...-CCC---CC-GTG-GTC-RAT...T-AGG-A-C----CA...............-----------A-TC-----A--G--G--C-AT--ACCT--G--G.........C-TC-AT-G--C-----T-- 4919
MUS-1.CM.01.CM1239 ...--C...CTAAT-G-GAT--------C---TT-GCTAACCC--C-TT---G-A-----ATA...ATATGG-GC--TCA-...............-----------G-TC-----------G--A-----A--T-----T.........C-AC-A--C--C-------- 6222
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ...-C----CT-A-AGCG...A------C---TT-GCTAACCC--C-TT---G-A-----ATA...AT-TGG-G--G-CAA...............-------------T------------G--------A--T--T---.........C-AC-A--C--C-------- 6235
MUS-2.CM.01.CM1246 A---CGA--ATTCTC-CCGC-CTTT-GC-AAC---A-CTTTG-GCC-T-GTC-AATATTGAGA...AAACAT-CC--GCAA...............--------G--G-T----A-------G--A-CA---A-T--C--A.........C-AC----C--C-------- 6354
MUS-2.CM.01.CM2500 ...............-CC...A--G-----G-TT-CTTAACCC--C-TT---G-------CTG...ATATGG-G----CA-...............-----------G-T------A--C--G--C--------T-----A.........C-AC-AT----C-----C-- 6298
OLC.CI.97.97CI12 ...........................C-AG-AT-AT-CTTGC-A-G-T-A-GTATCTTAGGAATCAG--T--GG...CAA...............-AT--G-----G-TC-----AAC---AAA-----GA--TAGT-AT.........GAT--GT--A-G----TG.. 5917
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ..................ATA--A-TAG--A-AA-A-CT......AGTC-A--AA--GC-ATA......GT-AGT---CAA...............-----A-----A-TC--------T--G--A-----AA-TAGT--A.........G-AC-AA-G-------TT.. 5842
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ............A-CTT-ATA-TGTTA-GTAGT--GATT......C-TT-AGCT-TAGCAAAA......CAGA-GCC-CAA...............-AT--G-----A-T------A-----A--A---GTCA-CAGT--A.........GTAC--A-G-------TT.. 5899
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .........TTAGTA-T-GTATTA-TAG-AG-AA-A---......A-A--AC-AGTACAAGGA...T-ACA-A--CCGCAA...............-ATA-A-------TC-----T--C--A--A----GAA-CAGC--A.........GTGC--A-G-------TG.. 6037
RCM.NG.x.NG411 ...............-T-A-TATAGGA--TA-AA-A--A......---T-AGGTATA-T-ATA...-TAGG---G---CAA...............-AT--G-----A-T------T--C--A--A------A-CAGT--A.........GTTC--A-G--------T.. 6093
SAB.SN.x.SAB1 ...-C-GTACT-CTT.........TGGC-AAGTGGGT-TTGG-GC--AG--TGG-TAGTCCAG.................................-AT--T-----G-T------TA-C--A--A-----AA-TAGTT-A.........GT-CAAGCC------AAG.. 6606
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ...G--AATCA-CT-...............--TA-C-CTGTCT--C-T-GA-GTGT-T--GGG...ATCTGGTGC-CTCA-...............-AT-----T--T-TC-----CA-C--C-CA----G-A-T--G-G-.........GTAC-A--C--C-----G.. 5861
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ...G-CAATCAACT-...............--TA-C-CCATCT--C-AG-A-GTGC-TA-GGG...ATATACTGT-CTCA-...............-AT-----T--T-TC-----T--T----CA----G-A-C--G--A.........-T-C----C---------.. 5803
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ...G-GAATCAACT-...............--TA-C-CCATCT--C-AT-A-GTGC-TCAGAG...ATCTTCTGC-C-CA-...............-AT--A-----T-TC-----T--T----CA----G-A-C--G--A.........-TAC-C--C---------.. 5817
STM.US.89.STM_37_16 ...G--AATCAACT-...............--TA-C-CTATCT--C-AT-A-GTGC-T-CTTG...A-CTATTGC-CTCA-...............-AT-----G--A-T------T-----A-CA----G-A-T--G--G.........-TTC-C--C--C------.. 6380
SUN.GA.98.L14 ..............................GAAA-ATT-ATAGGT--CTCTT-GCTGTTAGGT...AG--T--C--T-CA-...............-AT--A-----A-TC------ACT---AA----G-ACC----GTA.........GTGC-AT--A-A-----T.. 6544
SYK.KE.x.KE51 ...-ATATCATAA-T............G-AG-GT-A--TATAG-A--A-GTT-AG-C-TAGTA...----GGTT-G--CAA...............-AT--------A-T------A--T--CAAT---G-A--T--TCAA.........GTAC--A-G---------.. 6037
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ...---ACTTACATA...............G-TTG-CTTTTT-GC--A--A-GT-TAG-ATTT...ATGGA-A--C--CAA...............-AT--A-----A-T-------A----ACAT---G-A--T---TAT.........G-AC----C------A-C.. 6359
TAL.CM.00.266 ...GC-GTTATT........................TTTTGCT-AGCTTACT-AG-A--GTTT...ATA-T--GG--CCA-...............-AT-----CA----------A-----A--------AA-T-----A.........C--C-AT-G--------C.. 6162
TAL.CM.01.8023 ...CA-GT-CTA--CTT-GCTATTTGTG-AA-ATGG-TAGCA-ATA-AGGA-AAA--CT-ACC...T-CG-----C-GCA-...............-TCC-------G--C--C--A--G--A--A-----AA-T-----G.........C-TC-AT-G--C--C--C.. 5682
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ...--GG-AAAAG--.........GTAT-AT-AG-AATTTTGGGA--A-GCT-AATAG-ACTG...TTATAT-GG-C-CA-...............-ATA-T-----G-T------TA-C--A--A-----AA-CAGCT-A.........GTGCAAGCT--C---ATG.. 6407
VER.DE.x.AGM3 ...TT-CT-ATAG--...............A-A--ATTAATAGG-A-A...GGAGTAGTGCTT...AA----AGGC--CAA...............-----------A-T------A-----A--A-----AA-CAGCT-A.........GTACAGGCT--C--CATG.. 5909
VER.KE.x.9063 ...TT-G-TATAGTT............C-TA-AGC-ATCATAGGAA-A...-GT-CCTTA......TTA-GT----G-CAA...............-----------G-TC------A-------A------A-CAGCT-A.........GTACAAGCC--C---ATG.. 6411
VER.KE.x.AGM155 ...TT-G-AATT-TT............--AG-AT-A--AATAGG-A-A...GGAATAG-GATA...AG----A--C-GCA-...............---A-A-----G-TC-----A-----A--A-----AA-CAGCT-A.........GT-CAAGCT-----CATG.. 6409
VER.KE.x.TYO1_patent ...-T-ATAACC-TA............GGAA-AA-A-T-ATAGGAA-A...GGGATA.........-TGTT-AGT--GCAA...............---A-A-------T------AA----A--A-----AA-CAGCT-G.........GTGCAGGCT--C--CATG.. 6408
WRC.CI.97.97CI14 .................................T-A-TACTAGGA--A--AGGAATAGC-ATC...AG-TT--CTGT-CAA...............-AT--A-----G--C-----A-----ACA----G----CAGT--A.........GA-TTC---C-G------.. 6409
WRC.CI.98.98CI04 .................................A--CTTATA-GTA-AG-T---ATAG-ATTA...-GG-T--GG---CAA...............-ACA-A-----G--C------------CAA---G----GAGT-AA.........GATTTCT-GC-C------.. 6424
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..............................A--T--ATTGCAG-AG-A--AGG-ATAG-ATTA...-GATT--G---GCAA...............-ACA-A-----G-----------G--ACA----G---------AG.........GA-TT-A-G--G------.. 5347
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H1B.FR.83.HXB2 AGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCC...ACAGACCCCAACCCACAAGAA.........GTAGTATTGGTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGG......AAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGG 6543
Env __D__A__K__A__Y__D__T__E__V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P__.__T__D__P__N__P__Q__E__.__.__.__V__V__L__V__N__V__T__E__N__F__N__M__W__.__.__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__
H1A1.UG.85.U455_U455A -------------------G----A--G--------C-----T------------------...---------------------.........A---AT-----C------------G-A------------......------A----------T-----------A- 5988
H1C.ET.86.ETH2220 ------------------------A-----------C----GT---TT---------C---...----------G----------.........T-G-GT----A----------------------------......--------------G--G---------C--- 5952
H1D.CD.84.84ZR085 ----------T-----A-A-------C-------A-C-----T------------------...---------------------.........A---A-C--AA------C---------------------......-----CA-------G--C------------- 6064
H1F1.BE.93.VI850 ------------------A-G-----C------C---------------------------...---------------------.........---T-TC--AA------A------------G-T------......------A-------------A------ACA- 5889
H1G.SE.93.SE6165_G6165 C---------T-----AG-G-T--AAGC--------C-----T------------------...---------------------.........A--A-TA---A------A------T--------------......------A-------G-----A---------- 5946
H1H.CF.90.056 ---------G--------G-----AAAG--------C-----T--------A---------...--------------------G.........A-G--CA---AG-----A-----G-GC-----T------......G-----A-------G--G---------ACA- 5883
H1J.SE.93.SE9280_7887 T---------------AG---T--AAA---------C-----T--------T---------...-----T--A-G---------G.........A-GAATC--CC------A--------C------------......-----------------C--------G--A- 5862
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------------------G-AG--------------C-----T--C---------------...--G------------------.........----AGA---A------A--------C------------......------A----------G---------ACA- 5742
H1O.BE.87.ANT70 ---------CCT-ACAAGC--T--AAAG------A-------AT----A--------T--T...----------CT---T-T---.........TATCC----CAC-----------TG-C-----T--A---......------T-------------A-----G--A- 6590
H1O.CM.91.MVP5180 ---------CCT-ACAAGC--T--ACAG------A-------AT----A-----C--T--T...-----T-----T-----T---.........T-TCC-C-A-GC-----------T--C---G-T--A---......------T-------G--C--A--------A- 6580
H1O.CM.94.BCF06 ---------TTTGACAAGC--T--AAAG--------------AT----A-----C--T---...----------CT-----T---.........TATCC-C-A--C-----------T--A---G-T--A---......------T-------G--C--A--------A- 6601
H1O.CM.96.96CMA102 ---C-----CCT-ACAAGC--T---CA-------A-------AG----A--------T---...----------CT-----T---.........TATCC---AAA------------T-GA---G-T--A---......------T-------G-----------G--A- 6035
H1O.CM.98.98CMA104 ---------CCT-ACAAGCC-T---CA-------A-------AG----A--------T---...-----------T-----T---.........TATCC----CAC-----------T-GA---G-T--A---......G-----T-------G-----------A---- 6031
H1O.CM.99.99CMU4122 -----T---CCT-ACAAGC--T---AAG------A-------AT----A--------T---...-----T----CT-----T---.........TATCC---AAA------------T--A--C--T--A---......G-----T-------------A-----G--A- 6030
H1O.CM.x.pCMO2_3 -----T---CCT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A--------T---...-----T----CT---T-T---.........TATCC-C-AAC------------T--C--C--TG-A---......------T-------------A-----G--A- 6600
H1O.FR.92.VAU ---------CTTGACAAGC--T--ACAG------A-------A-----A--------T---...----------GT---A-T---.........TAT-AGC-AAA------------T--A--C--T--A---GAA......---T-T--------C--A-----G--A- 6114
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---------CCT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A--------T---...---------TCT---T-T---.........TATCCT--AACC--G--------T-----C--T--A---AAA......---T-------------A-----G--A- 6601
H1O.US.99.99USTWLA -----T---TTT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A-----C--T---...-----T----GT---A-T--G.........TAT-AC--AAA------------TT-------T--A---AAA......---T----------C--A--------A- 6031
H1O.US.x.I_2478B ---------CCT-ACAAGC--T---CAG--------------AT----A--------C---...----------CT-----T--G.........TATCC---ACGC-----------T--A-----T--A---AAA......---T----------C--A-----G--A- 6604
H1N.CM.02.DJO0131 ------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----C---...--T--T-----T---------.........---CC-C-A-AC--------T---CC------T------GAA......---A-A----C------AG----A---- 6015
H1N.CM.95.YBF30 ------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T--T...--T--T-----T---------.........--GC----ACCC-----A--T-----A-----T------GAA......---A-A----C---C--A-----A---- 6130
H1N.CM.97.YBF106 ------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----C---...--T--T-----T---------.........--GC----AACC--------T---T-------T------GAA......---A-A----C------A-----A---- 6100
H1P.CM.06.U14788 ------ATCGCT-AC-AGC-RW---CAG------A----------C--G--------G---...--------T-GA---AT---G.........--CAGGA-A-AT-----A-----GTC------T--T---GAC......---T-T-----GAC---A-----G--A- 6029
H1P.FR.06.RBF168 ------ATCGCT-AC-AGC-A----CAG------A----------C--G--------G---...--------T-CA---AT---G............--CAA-A-------A-----GTC------T--T---AAA......---T-T-----GAC---A-----G--A- 6016
CPZ.CD.06.BF1167 CTCA--A--G-T-GCAAGC---C-ACC-------A--------------AAT-----G--T...CTT--T--TC-G---T-T---.........A--CCTA-T...--CA-T--TACTG-A-----T---GAAACT......---T-T---------G-----A-AA-A- 6629
CPZ.CD.90.ANT -A----CTCCATGACAAG---------G--C-----A-----A--TACCAGT-----G--A...-T---T--AG-T--TATT............-----TAG-C-C---...--CTC-GTC-GGTTT-ATGCTTAT...------T-T---------AGT---ACA--A- 5966
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -------TC----CT-A-C-A---A-CC--C---A--------T-G--A--------T---...--------T------------.........--GCATG-ACC----A-A--T----CC---G--------GAA......---A-------------A-----GACT- 6121
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---------G--CC--AG--------CT--C---A----------G--A--A--C--C---...--T------------------.........---C--A-ACC-------------CG----G-T------AAA......--CA-T--------T--A-----A--A- 6092
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---C---------C-GATAG-T----C---C--CA-A-----TT-T--A--T-----G--T...-----T--T-----TG-----.........A--ACG--A-A------A------G-G---G-TGCA---AAC......---A----------C--A-----A--A- 6114
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C--------GAGT---AG------A-CT-----CA-C--------C--A--T--------T...--T--T----CT--T-----G.........---C-C--ACCT-----C--T---G-G------------GAA......---T----------T--A-----G--A- 6088
CPZ.CM.98.CAM3 ---G--GTC---TCT-A-C-A-----CC------A--------T----A--------T--T...--------T------------.........--GCAGA-CCC------A--T-----C-----T------AAC......---AC-----C------A---A--ACT- 5962
CPZ.CM.98.CAM5 ---G--CTC----CT-A-C-A---A-CC--C---A--------T----A--------C--T...GT---T--T-----C-----G.........--GTATA--CC------AT-T----GC------------AAA......---A-T----C------A-----G--A- 6247
CPZ.GA.88.GAB1 ---C-----G---C--AG--------CT------A-------------G--A--------T...-----T----GT--T--G---.........---T-TC-TCC------A-T----TCA------------AAA......---A-T-----G--C--A--------A- 6607
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -A----A-C---T-TAA-AGAG--ACCT------A-------------A--------G--T...---------TCT---G----G.........--CA-CC-AA-T------------G-A-----TG-A---GAC......----CT--------G--A-----G---- 5948
CPZ.TZ.00.TAN1 T------G-TATTAC-AG--G---TAA---C--CA-A-----A------AA------G--T...TT---T-----T--TT-T---.........---ACCC-A-CC------T--AT--GG-----T---GAAGAA......---T-------GC--G-----A-A--A- 6163
CPZ.TZ.01.TAN2 TA-----G-TATCGC-AGC-G---TAA---C---A-A-----A------AAT---------...TT---T--T--T--TT-T--G.........---CCYC-A-C-------T--AT-SMY---G-T---GAAAAG......---T--------R--G-A---A-A--A- 6168
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 T-----AG-T-TTGC-AG----C---C---C--CA-C-----A------AAT-----T---...CT---T--TC-T--TT-T---.........--GCCT--ACC------AT-CAT-G-A---G-T----CTACT......---T-T---------G-----A-AACA- 6160
CPZ.TZ.09.UG38 T-----AG-CATTAC-AG--G---CCC-------A-A-----T--T---AA----------...CT---T--AC-T--CT-T---.........--TCC---ATC------CT---T-G-C---G-----GAAAAC......--CT-T-----G---G-A---A-AA--- 6134
CPZ.US.85.US_Marilyn T-----A--G-----CA-GCAG----CC--C--CA-------------G--A-----C--T...--T--------T---------.........---CAT---CC---------T-----G---G--------GAA......---A-T----C------A-----G--A- 6614
MAC.US.x.239 ...................--CA--AATAGGG--AC-----GA---AC-CAG--CC----A...GATA-TGGTG-TTATTC----............--GGCCC-T-----T-------GC---G-TGCC---......--T---ACAG-CAC-------GCAATA---- 6868
Env __.__.__.__.__.__.__T__K__N__R__D__T__W__G__T__T__Q__C__L__P__.__D__N__G__D__Y__S__E__.__.__.__.__V__A__L__N__V__T__E__S__F__D__A__W__.__.__N__N__T__V__T__E__Q__A__I__E__
H2A.DE.x.BEN ...................--TA-AAATAGAG-CAC-----GG--CATACAG--CT-G--A...GACA-TGATG-TTAT--G---............A--A-TT-------------GGC----G-TGCA---AAT......---ACAG--AC------AGCAGTA--A- 6968
H2A.PT.x.ALI ...................--CA-AAATAGAG--AC-----GA--CATACAG--CT----A...GACA-TGATG-TTAT--G---............A--GCTT-G-----------GGC---CG-TGCA---GAT......---ACAG-AAC------AGCAGTA--A- 6958
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ...................--TA-AAATAGAG--AC-----GA--CATACAG--CT-G--A...GACA-TGATG--TAT--G---............A--GCTT-------------GGCC--CG--GCA---AAT......---ACAG-AAC------AGCAGTA--A- 6410
H2B.CI.x.EHO ...................--CAGAAACAGAG--ACC----GA--TGTACAA--CC-C--A...GATA-TGATG--TATACC---............A-CCAAT-----A-A-----GGC----G-TGCA---GAT......---ACAG--AC---T---GCAACAA--- 6933
H2B.GH.86.D205_ALT ...................--CACAAACAGAG-CACC----GA--TGTACAG---C-C--A...GACA-TGGTG--TACACT--G............A-CAG-C----CA-A-----GGC----G-TGCA---GAT......---ACAG--AC-C-----GCAGTA--T- 6935
H2G.CI.92.Abt96 ...................--CA-AAATAGGG-CACA----G---TACACAG--CC-T--T...GATA-TGATG-TTACAGT---............C--GCAT-G-----A------GC----G-TGCC---GAT......--CACAG-AAC-------GCAGTA--A- 6281
H2U.FR.96.12034 ...................--CA-CAATAGAG--ACA----GA--CACACAG--CC-T--T...GATA-TGGTG-TTATTC---G............T--GCAT-------C-----GGCC---G-TGCC---AAT......--CACAG-AAC---G--AGCAGTG--A- 6422
COL.CM.x.CGU1 TTCCT-CCC--AG.....................A--CAACAGGTGTTG-GG---T----ACCTC-GCCTGGA--G---GT----.........CA-AACA--CC------A------GC----G-TC-T-TTAAG......---AG-T-CAGT-GGG--G-ATGGATAA 5902
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -A---G-TC--AG..................TCA-GA-----AGTGACA-----CC----ACACT-C-TGATA-GAGA---G-T-CACATGCCAAAT----CACAG...TACTTT--TGCA--C--G-ATCCC...............--A-A---C--AT-ATGG--A- 6383
DEB.CM.99.CM40 CA-CT-ATC--AG..................TCA-GA-----AGTGACA--A--CC-G--ACATG-CTTAGTG-GAGA-G---TCCCAATGCCAAAT--GACCCA---C...TTTA-TGC----G-T-ACCCC...............--A-AG--G---C-ATGGC--- 6223
DEB.CM.99.CM5 TA--AG-TC--A-..................TCA-GA-----TGTGACA--A--CT-G--ACATG--ATGGTT-GAGA-----TCCCTATGCCTAAT--G-CCCAG...TATTTT--CTC----TCA-ATGTT...............----A-C----AT-ATGG--C- 6192
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ...................G-GAT--ACAGAGGA--A-----AG--GCAT-A-----T--T...GA-------T-T-A-AGG--GGTCTGGATG-A-AATGCCAC-G--TACTTT--C-TC-A-C---ATCCA.........-TA-TAGACCAG-T-GT-CA-A--AT-A 6543
DRL.x.x.FAO ...................--G--TAAT---TCAT-C----TG--TACAAGT--CA----A...-GTTTATTGC-TTATG-----.........AC--A-A-TAAC---A-AGAG----------CTG-CCCTATGACAG-------GG--A--A-----GCATGG-GT- 6186
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ------C-GTTTTGTGAGC-A---ACA---C---A-------A--G--G--A-----G--T...--C-----A-G----AC---G.........T-TC------A------A-----G-CC---G-T--C---AAA......---T-------------------G---- 6002
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---------TTATGTGAGCCAG--ACA---C---A-A-----A--G--G--A-----G--T...--C-----A-G----AT---G.........T-TCC-----A--R---A-----G-CC---G-T--C---AAC......---A----------T--A-----G--T- 6076
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ...................--GCCCAATACC---A-G-----A--CACCAA---CA----A...GAT--T-ATG-TAATAC---G.........--GCCTC-A...--CA-T------GC---CG-GGCT---GAT......---CCGC-----A----AGCAG-GAGTA 6460
GSN.CM.99.CN166 ----C-AG-TAT-GC-AG--AT--ACC-GGA--CA-----ATTT-TACA--A---T-G---...T-G------TCA--GGC---G............--GCC-T----CA-A-----G--A--C-----C-ATAAA......---T----------TG--G---GA--T- 6429
GSN.CM.99.CN71 ------AG-CAT-AC-AG--AT--ACC-GGA--CA-----AT-T-TACG--A--CT-G---...T--------TCA--GTCT--G............--GCCAC----CA-A-----GG-A-----T--C-ATAAA......---T-T--------TG--G--AGA--T- 6414
LST.CD.88.SIVlhoest447 ...................T---CTAATA---G-T-A----T----ACAT-A--CA----A...GACTTG-AGTCTTATGC-C-G.........A-TCCTA-TCAC--CA-A-GTTT------C-CT-AAGA-ATAAAAG-T---C-A--TA--C-G--AGCATGGAGT- 5558
LST.CD.88.SIVlhoest485 ...................T---CTAATA---GCT-A----T----ACAT-A--CC----A...GATTTA-AGTCTTATGC-C-G.........A-TCCTA-TCAC--CA-A-GTTT------C-CTCAAGA-ATAAAAG-T---C-A--CA--C-G--AGCATGGAGT- 5555
LST.CD.88.SIVlhoest524 ...................T---CTAATA---GCT-G----T---TACAT-T---C-C--A...GATCTG-AATCTTATGCTC-G.........A-CCCTA-TCAT---A-T--TCT--------CTCAAGAAATTAAGG-C---C-A--AA--C-G---GCATGG-GA- 5558
LST.KE.x.lho7 ...................T---CCAATAC--GCC-C----T---GACAT-T--CT-G--A...GATTTG-AATCTTATGC---G.........---CCTA-CTAT---A-TT-------C----CA--ACCAGTAAAAG-C---C-GG-TA--C-G--AGCCTGGTCT- 6636
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...................-----TAATTCA-G-C-C----TA--CAC-AAT--CA----T......TCATTGCCAGATT-T--TGAG......----A-A-TCCTG--A-A-AG----------CAGGACTTATAAGGG-----C-G--A--TT-T--AGCATGGC-T- 6003
MND-2.CM.98.CM16 ...................-----AAATG--TCCT-A----TA---AC-AGT-----T---...-GCTTGTTGC--TATG----G.........CA-CC-A-TCCG--CA-A---TGG-----C-CAGGTCCCATGGAAG-------GG-A---ATG--AGCATGG-GA- 6564
MND-2.GA.x.M14 ...................--T--CAACA-CTCCC------TA--CACAAGT--------A...-GCTTATTGC-TTATG-G--G.........CA-C-CA-CCCC---A-A-------------CAG-CCCTATACAAG-G-----AG-----AGG--AGCATGG-GA- 6493
MND-2.x.x.5440 ...................-----CAATA--TCAT-C----TG--CACAAG------C---...-GTCTGTTGC--TATG-----.........CAGCATA-CCCC---A-A-----G-------CAGGCCCTATAGAAG-G-----A--A--GAC---AGCTTGG-GA- 6137
MNE.US.x.MNE027 ...................--CAG-AATAGGG--AC-----GA---AC-CAG--CC----A...GATA-TGATG-TTATTC----............T-GGCCC-T---A-T-------GC---G-TGCT---GAG......---ACAG-CAC-------GCAATA---- 6336
MON.CM.99.L1_99CML1 T---C-A--TTACGGGTC--A-----C-GGG--CAA----CTGG-GTC-T----CC-C--G...--------T-C---G---TCT............C---ATT-G--CA-C--T--GG-G--C--TGCT-ATCAA......--CT-------G---G-A---GTA---- 6455
MON.NG.x.NG1 ---CC--G-YTATGGCTCA-A-----C-GGG---AA----CTAG--TC-T----CC-C--T...T----T--TGTT----GC-CT............C-CCCTC-C---A-A-------GC-----TGCA-ATAAC......--CT-------G---G-----GTG--A- 5068
MUS-1.CM.01.CM1239 ---------CAT-GCAA-C-GG--ACC-GGG-----G---AT---CACA--A---C-T---...-----T---GCA--C--G---.........---CA---AAAT-TCTCTGGG---T-------TG-C-ATAAA......---T-------GACC------GT---T- 6374
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ------C--CAT-GCAA---G---ACC-GGG-----A---ATA--CACA--A--CC-C---...--G--T--TGCA--C--G---.........--GCAG---AAT-TCTCTGGG-----G---G----C-ATAAG......---T-T--------C------AC---T- 6387
MUS-2.CM.01.CM1246 -A-------TAT-GCAA-C-G----CC-GGG--C--G-T-ATA--GACA--A--CC-----...--G------GCG-----G--G.........---CA-C-AAAC-TCTCA-AT--GC-C-----T--A-ATAAG......--CT-T--------T------AC---T- 6506
MUS-2.CM.01.CM2500 ---------CAT-GCGA-C-GG---CC-GGG-----G---ATA---ACA--A--CT-----...--------AGC---T-----G.........---CA---AAAC-TCACAGGG---T-----G-T--C-ATAAA......--CT-T-----G--T--A---AC---T- 6450
OLC.CI.97.97CI12 ...................----CTAACA-A-G-C-G----T----ACA--T--CC-----...T-TTTTGATG-AGATG-GAT-......GAACA-CCCA-CCCTGGA--AGA---GGTA---T-T-ATGT-TCA...G-C-----AG-A---AG---AGCATGGTTT- 6056
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ...................-----TAATGCA---TCA----G---T-TAAAT---A----A...GA--GGGGACTGT---C---G............---CCT--------CT----GC-G---G-TGCA---GAA......--CAGTT--TAT------GCCA-G--CA 5972
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ...................--T--CAACACA--CTCA----GT--TTTAAAT--CA-C--A...GA--GAGGA-TAT---C----............---CCA--T------T-------A---G-TGCT---GAA......----C-C--TAT-----AGCAA-A--TA 6029
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ...................--T--TAATAC-C-ATCA----GA--T-TAAAT---A----A...GAG-GAGGA-TAT-T-C---G............--T-CAA--------T-----CGA---G-TGCT---AAT......---AG-T-ATAT-----AGCAA-A--TA 6167
RCM.NG.x.NG411 ...................--T--TAACGCAC-ATCA----GA--GTTAAAT---A----A...GA--GAGG--TAT---C----............---CCA---------T----G--A---G-TGCT---GAA......---AG-T--TAT-----AGCAA-GTCTA 6223
SAB.SN.x.SAB1 ...................--CCCCAATACG--CC-A------T-TAC-AAT--CA-C---...GAT--TGAACCAGA-GG-AC-ATAGCAGAA---CCCA-ACCT---A-C--------A---G-TGCT---AAAAATCGG--CCCTC-A----GC--AGCAG-GAGTA 6754
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ...................---A--AATAGGG--ACC----GG--TACACAA--CC-C--A...GACA-TGGGG-TTAT--G---............A--AGAA-G-----------GTCC---G-TGCT---GAC......--CACAG-AAC-------GC-ATA---- 5991
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ...................--CA--AATAGGG-CACC----GT---ACACAG---C----A...GACA-TGATG-TTATTC----............A--AGTA-C-----C-----GGC----G-TGCC---GAC......--CACAG-TAC---G--AGCAATA---- 5933
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ...................--CC--AATAGGG--AC-----GA---ACACAA--CC-G--A...GATA-TGATG--TACTC----............T-GGCTA-T-----C-----GTCA---G-TGCA---GAT......---ACAG-AAC---G---GCAATA---- 5947
STM.US.89.STM_37_16 ...................--CA--AATAGGG--AC-----GA---AC-CAA---C----A...GACA-TGGTG-TTACTC----............T-GGCAA-------C-----GGC----G-TGCC---GAC......---ACAG-CAC------AGCAATA---- 6510
SUN.GA.98.L14 ...................T---CTAATA---GCT-G----TG--TAC-T-A--CT-G--A...GATTTA-AA-CTTATGC----.........--GCCCA-AAC-GGGT-AGA---G-------CAGA-G-AATAAGC--T---C-A--A--GC-G--AGCATGGC-A- 6683
SYK.KE.x.KE51 ...................--CCCCCATACGGGA-G------A---A-GAA---------A...T-TTCTGAAC-GAT-G---TC............AG-G-TAAT-T-AGTGGG---T----C-CTGC----AATTCTTCCC---G---AAG-C-----C-TTTGC--- 6173
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ...................--CTCCCATA-AGGA-GA-----T--TA-GAAT-----G--G...T---CAGATC-AAT-G---T-............AGGG-CAAC-T-ACAGG----T-C---CCAGCA---AATAGC-GTC-CATG--AAGGC-G--A--ATTA---- 6495
TAL.CM.00.266 ...................--CAT--C-AGGG-CCAA---T-A---TCCCAA--C--C--A...T----T--TC-GAAT-TC--G............---CCA--G---C-C--T--GT-C--CG-TG---ATAAA......---T-------G--C--C--AGCA--A- 6292
TAL.CM.01.8023 ...................--TAT--C-AGGG-CCAG---T-T---TCCCAA--------A...T-------TC-GAAT-T---G............--GCCA--C---T----T--GT-C---G-TG---ATAAA......--CT-------G--C--C--AGCA--T- 5812
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ...................---CCTAATACC--CC-------A---AC-AAT---A----A...GAT--T-ATG-TTATACT---............---CA-T-------CT-T--G--A---G-AGCA---AAGGAC-GG---CCAT-A--G-C----GC-G-GAGTA 6543
VER.DE.x.AGM3 ...................---CCCACCACC-GAC-A-----A--TAC-AA--CGA----A...GAT--T-ATG--TACAC---G............---CCAT----CA-C--T---CCA---G-AGCA---GCTGAC-G---CCC-T-A----C---AGCAGGAAGTA 6045
VER.KE.x.9063 ...................--TCCTACTACC-GGC-A-----T---AC-AAT--CA----A...GAT--T-ATG-TTATAC---G............--GCCAT----CA-T--T--GCCC---G-AGCC---GCAGAT-GG---CCAT-A--G-C----GCAGGAAGTA 6547
VER.KE.x.AGM155 ...................---CCTACTAC--GGT-G-----A--TAC-AAT--CA----A...GAT--T-ATG--TATAC----............---CCAC-G---A-A-----GCCA---G-AGCA---GCAGAC-G----CC-T-A----C---AGCAGGAAGTA 6545
VER.KE.x.TYO1_patent ...................--TCCCACCACA-GCT-A-----T--TAC-AAT--CA----A...GAT--T-ATG--TATAC----............---CCTC-----A-C--T---CCA---G-GGCA---GGTGAT-G---CCCAT-AA---C---AGCAGCCAGTA 6544
WRC.CI.97.97CI14 ...................-----AAATAGATCAT-A----TA-GCACACG----A-T--A...CATTTGGAGC-TTTGG----G.........CAGTACA--CCTG-GA-A-A---------C-CA-GAAAAGTAGCAG-----C-A--A--GC-G---GCATGGACA- 6548
WRC.CI.98.98CI04 ...................-----AAACAGATC-C-G----T--GCAC-CA---CA----A...CATATAGAGC-TTGGG-----.........CA-TATC-TCCT-----A-A-----------CT-G-AA-GTAGCAG-C---C-G--AA-CC----AGCATGGACA- 6563
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ...................------AATAGATC-C------TA---ACACAT---C----T...CATATAGAAG-AAT-AC----.........CA-TATA---A-GG-A-A-A-----------CA-AAAA-GTGGAAG-------GG-A---C-G--AGCATGGACA- 5486
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V1 loop start
H1B.FR.83.HXB2 ATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTAGTTTAAAGTGCACTGATTTGAAGAATGATACTAATACCAATAGTAGTAGCGGGAGA................................................... 6662
Env D__I__I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__V__K__L__T__P__L__C__V__S__L__K__C__T__D__L__K__N__D__T__N__T__N__S__S__S__G__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__._
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------C-------C-----------------------G--------T-----C----CG---G-T---CA-A-CA-C-CC-T-A-C-AC-CC-AT--C-AC-CC-AT......................................................... 6101
H1C.ET.86.ETH2220 -----------------------G-------------------G--G----------------C------C--T-A--C-A-C--A--CA-------GGTT-CA-A--A---T......................................................... 6065
H1D.CD.84.84ZR085 -------T-----------------T-----A----------------------G------C-C------T---------GCATC--GAA-C-GC-C-GAT----AC--C-CA......................................................... 6177
H1F1.BE.93.VI850 -------------------------------------------G-----------------G-C------C--T---A--GCC-CC---A-C-G-C-GGAA--GCCAG-GGCA......................................................... 6002
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --------------------G----------------------GC-------T----------CC-----C--T------G-A-CC--CA-AGGC--C-AA-GA-A--A----ACTGATAATAGCACTGAAACCAACAAT.............................. 6086
H1H.CF.90.056 -C------------------------T-G--A-------------------------------C-C----C--T---A--G-C-GA--CA----CTC--A--GC-C---C--T......................................................... 5996
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----------G--------G-----T----------------GA-------T--A-----C-C------T--T-G-A-CA-C-CT-G-A-C-G------A-C-----AC--TA-T...................................................... 5978
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------------------G----------A--T------G-G--------T--------C-C------T--T-------AC--AGGAACC-A--GC-------A-GCA-CTA-C-CT................................................... 5861
H1O.BE.87.ANT70 -C--T--T-----------C--G--T--T--A--T-----TC--A-G--TTTC--G-----ACAAA-GG----T--AA-CA-AGCTGGAACA.............................................................................. 6682
H1O.CM.91.MVP5180 -C--C--T-----G-----A--G--TT-------T----AG---A-G--TTTCT-A-----ACAAA-G--C--TGTA---C--C-A-CAA---AA-CAGG-..................................................................... 6681
H1O.CM.94.BCF06 -C--T--T-----------------TT-------T-----GC--A-G--TTTCT-A-----ACAAA-G--C--T--A--GC---GT---AGC-G-GCAT-A--C-CA-CC............................................................ 6711
H1O.CM.96.96CMA102 -C--T-CT---Y-------G--G--TT----A--T--Y---C--A-G--TTTCA-G-----ACAAA-G--C--T--A--CACA--CTCAACAG-C--CG-A..................................................................... 6136
H1O.CM.98.98CMA104 -C--T-CTGA---------G--G--TT----A--T-----G---A-G--TTTCA-G-----ACAAA-GG-A--T-A---CA-A--T-CAACA-AC-CC-A-..................................................................... 6132
H1O.CM.99.99CMU4122 -C--T--T-----------A--G--TT----A--T-----TC--A-G--TTTC--G-----ACAAA-G--T-----AA-CG-A--CG-CACA--A--C........................................................................ 6128
H1O.CM.x.pCMO2_3 -C--T--T--C--------A--G--TT----A--T-----TC--A-G--TTTC--G-----GCAAA-G--T--T--AA-CG-A--CGGAACA-ACGCA-A-..................................................................... 6701
H1O.FR.92.VAU -C--T--AGA---G-----C--G--TT----A--T-----TC--A-G--TTTCT-G-----ACAAA-G--T--T--A---A-C--A---AG--T--C-----CA-AC............................................................... 6221
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -C--T--T-----------A--G---T----A--T-----TC--A-G--TTTC--G-----ACAAA-G--T--T--AA-C-ATGTAC-A-GG-A-T----A--C-A---C............................................................ 6711
H1O.US.99.99USTWLA -C--C--T--------------G--TT----A--T-----GC--A-G--TTTCT-A-----GCAAA-G--C--T--A---G-A--AG-CA----A-CA-A--CA-CA-CC............................................................ 6141
H1O.US.x.I_2478B -C--T--T--CC-------A--G--TT----A--T-----TC--A-G--TTTC--G---A-ACAAA-G--T--T--A--CA-ACCA-GCA--G---CA-A---C.................................................................. 6708
H1N.CM.02.DJO0131 -C--T--T-----------A--G---T-------C-----T------------T-A-----A-C-A-G--T--T-GCA--AGC--TGGAA--CGG-CA--AG--GAG-AAGAA......................................................... 6128
H1N.CM.95.YBF30 ----T------C-G-----A--G---T-------C-----T------------T-A-----A-C-A-GCTT--T-AC---AGCT-TGGG--GGAA-GG-A-----CA-A-............................................................ 6240
H1N.CM.97.YBF106 -C--T--------------A--G---T-------C-----T------------T-A-----A-C-A-GCTT--T-ACA--AGC--TGGGA---G-GCAGGG-------C-............................................................ 6210
H1P.CM.06.U14788 -C--C--T--C-----------G-----T--A--T-----------G--AGTT--A-------C-A-GR-T--T-GC--C......TGCAGC--GGT-...G-CT---C--ATAACTCCTCC................................................ 6142
H1P.FR.06.RBF168 -C--C--T--C-----------G-----T--A--T--Y--------G--AATY--A-----C-C-A-G--T--T-G---A......TGCC-C-AGC-GG-T--AT--............................................................... 6117
CPZ.CD.06.BF1167 --T-----TC-C-G-TTC-A--G--TT-G--A--T--------G--G--A--CT-T-----A-AAA-G--C----G---A--C-CA-GAA---G--CA--AGGA-A--A-GCAACA-A-AATAATACAAGTCTAGAAGATAAAATAAAAAGCAATCTT............ 6787
CPZ.CD.90.ANT ----GN-ACAA----TCC-A-------AT---------------C----A--TA-G---A-A-AAA-G--T--T--A-GA-AC--TGGAACAC---CA--ACCA----CA-CAACA--TACA................................................ 6088
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ----T--T---C-------------T-----A--------T--G--G--A-----A-----C-C-A-GC-T--T-T-CCA-AC--C-TAAGC-GC-C-GGG---GAC-C---GAAT--CTCT................................................ 6243
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -C--T--T--C--G-----A--G--TT----A--C-----T--G---------T-A-----A-CCC--TCA--T-GCTCA-G--G--G--TG-AC----GT..................................................................... 6193
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --C-C--T--CC--------------------------------C-G-----C--------G-CC-----C--TT-CACAAAT-CA-C-ACAGAGGCAT-T..................................................................... 6215
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -C-----A---C-C-----A-----T--T--A-----------------A--CT-A-----G-CCC-T-CT--T-A-A--CCC-CT---AC-T-CTGC--T..................................................................... 6189
CPZ.CM.98.CAM3 -C--T--T---C-G-----------TT-G--A--------T--GC-G--G---A-A-----C-CCA-GG-A--T-GAA-GG-T-CTTTCA---GC-C-T-T-----G-A--AAACTTCTACTATGACTACT....................................... 6093
CPZ.CM.98.CAM5 ----T-GT---C-G-----------T-----A--------T---C-G--A---A-A-----C-CCA-GC-A--T--GACCC-T-----CAT--GC-C---T----C--AC--T......................................................... 6360
CPZ.GA.88.GAB1 -C--T------C-C--------G--T--C-----T--------G--G-----TT-A-----A-CC--GC------G-A-GGCT--CTT-AGCCAGGCA-AA--CCTA-CA............................................................ 6717
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----T-CT--CC-------C--G-----T-GA--T-----------G-A---TT-A-----GCAA----C---T---TC-A-A--TGC-AC-GGA--CGAA-C--A-GC--CT--A...................................................... 6064
CPZ.TZ.00.TAN1 -----T-ATCAC-T-TTC-A--G--TT-T-----T--------------A---T-T--CA-A-AGA-G-CA--T...ACAA---CT---ACC--A----AA-CC.................................................................. 6264
CPZ.TZ.01.TAN2 --T--C-TTCAC-T-TCC-A-----TT-T--A--C--------------A---T-T-----A-CCA-G-----T----TAG-A--T-CAACAGTAGTA-ATGCA-CAGCACCAACA...................................................... 6284
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --T-G---TCAC-T-TTC-G-----TT-T--A-----------------A--CT-T---A-A--AA-G-CA--TG-AA--G-A-CAG-A-CA--A-CA--A-CACCACCA-CAAC-TC-ACTAGCACAACAGAACCACCAACATCAAAGACCACAGTG............ 6318
CPZ.TZ.09.UG38 --T----TGCAC-C-TCC-A------T-T--A--C-----T--G-----A--TT-------A-CAA-G--C--TGTAA-A.......................................................................................... 6214
CPZ.US.85.US_Marilyn ----T--T--CC-------C--G---T----A--T---A----G---------T-G-------C-A-G-CT--TCT-A-CCCCG-T-G-A--.............................................................................. 6706

V1 loop start
MAC.US.x.239 --G--TGGCAAC-C-TT--GACCTCAA-------T------------T-----T-A--CA---C-A-G-GA----A-A-AAGTG---CA----GATGGGGATTG-CA-AATCAATA-C-ACAACAGCATCAACAACATCAACGACAGCA..................... 7017
Env D__V__W__Q__L__F__E__T__S__I__K__P__C__V__K__L__S__P__L__C__I__T__M__R__C__N__K__S__E__T__D__R__W__G__L__T__K__S__I__T__T__T__A__S__T__T__S__T__T__A__.__.__.__.__.__.__._
H2A.DE.x.BEN --G-CTGGCA-C---TT--GAC-TCAA----A--------C--GC----A--T--A-----GGCAA-G--T--T-GCAGGG-TC-AGGGA----C-CG---CCG-A-CCC--GACCTCGAGTTCCACAACCTCGAGACCACCCACATCC..................... 7117
H2A.PT.x.ALI --G-CTGG--AC---TT--GAC-TCAA----A--------C--G-----A--TT-A---A-AGCAA-G-----T-GCA-CA-A-GC-CA--G-GC-CA----CATCCCCG---CCAG-GAGCACACTC.......................................... 7086
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST --G-CTGG---C---TT--GAC-TCAA----A-----C--C---C----A--CT-A-----AGCAA-GCGT--T-ACAGCACA-CTGCAA-A-AC-CA---TCC-CACCA-CAACC-CCACAACAGCA.......................................... 6538
H2B.CI.x.EHO --G-GTGG---C-C-TT--GACCTCAA----A--------T--------------G-----G-CAA-G-----T-A-A-GAC-TG--GCTCAG---GC-AAG-G-CC-C--CGTCCTCCGCGTCCCTCAGATCTTCTACTCAG........................... 7076
H2B.GH.86.D205_ALT --G-GTGG--AC-C-TT--AACCTC-A----A--------C---C----------G-----GGCAA-G--C--T-G-A-AACCG-A-CAA-CC-AGGG-ATGCC-------CTACC-CCACTAAGCCTACTACCACCTCT.............................. 7075
H2G.CI.92.Abt96 --G-TTGG-A-C-G-TT--GAC-TCTAC---A--T-----T--------A--T--G--CA--GCCA-G-GA----A-A-AACTG---CAA-C-AATGGGGTCTA-CAG-G-C-ACC-CTGTAACCCCTGCAACAGTTCCCACAACTAAAATGGTGACAGCT......... 6442
H2U.FR.96.12034 --G-CTGG---C-T-TT--GAC-TCTA----A-----------G--G--A--C--T---A-AGCAA-G-GA--T-G-A-AACTG-A-CAA---GATGGGGATTA-CAG-A-CA-CAGC-ACAACAACTAGCCCAGCAATGCAAGAATCAAGT.................. 6574
COL.CM.x.CGU1 TA-C-CAG-C-ACC-TA--A-----G----GA-------CT--G--G--AG--TA-----C-CCAA-G-TT-----CA-AG-A--T-GGAC-GAA---GG--C-----CAGTA-CCCC-ACAACA............................................. 6027
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ----G-CAG-G----ATA-A----CATAC-GA--C--------G-----A--TTAT-----A-AGA-GCG---T-AGAC-GAA-CA-CCCTA--ATCA-A-CTA-CA-C-CCA......................................................... 6496
DEB.CM.99.CM40 ----G-CT-----G-ACA-A--GTCAT-C--A-----------GC----A---TAT--------CA-GC------TAA-AACATCA-CAA--C-A-CAC-A-CA-AC-CATCAACA-C-ACAACAACAATAGCAACAACAACA........................... 6366
DEB.CM.99.CM5 -C--G-CT--C----ACAGA---TCTT-T--A--C--------G---------TAT-----GC-GA-G--C--T-G-AG-ACA-CA-CAACA--A-CAG-AGCA-CA-CA-CAATA...................................................... 6308
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -AGAT......C-G-ATA-A--G-C-T-C--A--T-----C--------A--TG-A-----C--AA-G--T--T--AAGAAAAG--G--A-C-GC-CA-A-GCCGTC-CCGTGTCCTCTACCACAACCACAACCACAACCATAAAGACCCCAACCACA............ 6695
DRL.x.x.FAO CGC-GTCATCCA-GATA---GC-GTG--T--A--------T---A-C-AT--TTAT-----G-AAA-GG-A--T-G----C-C--A-TA-TA-A-GCAG---GC-CA-CACCAACACC-ACTACA...........................GTAGCTACTACTGTTAAT 6329
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -------T--C-----------G---T-------T---------C----AGTCA-G-----C-C-A-G-CT--TT-AA-CGAC-CA--G-GG-GC----AATCA-C-GCA-CTACA-CTAGCGCAAACACA....................................... 6133
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -------T--C-----------G---T-------T---------C----AGTTA-G-----C-C---G--T--T--AA-GACA-CAG-GACG--A-CRCAG-CA-A-RYA-CAAAT...................................................... 6192
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -----CATCTAC-C-TT--A----CGA-G-G---T-----T--GC-CT----CA-A---A---AAA-GTCC--TGTA--GC----TGG-ACAG-C-CG--A--GGCC-CC-CTACTGC-ACTACAACAATGACT.................................ACC 6597
GSN.CM.99.CN166 -C--GG-ATCAC---TTA----GGC---G--A--------C-----G--T---A-G-----GG-GA-GT-T--T-ACCTCACA--C-CATCC--A-GCGAACCA-CA-CA-CTCCA--GCCACCAAATGTCTCCACAACCACG........................... 6572
GSN.CM.99.CN71 -C--GG-ATC-C---TTA----GGC-----GA--------C---C-G--T--GA-G-----AC-AA-G--A--T-AGCTCCCA--T-CGAGC--A-CA--A-CACCGTCC-CAACA-C-GCCACAACATCACCCTCATCCCCAACGCCAACACCA............... 6569
LST.CD.88.SIVlhoest447 C---G-C----A-GGT----ACT-T-A-G-----T---------G---AT---TA------G--GA-G--A--TGAA-GGGAAGGA-TA-GA--A-CA-AAGCA-CA-AA-CAAAA-CG...TCAACAACACCC...ATGCCTTGCTTTATAACAGAAAAAACCACAACC 5722
LST.CD.88.SIVlhoest485 C---G-C----A-GGT----ACT-T-A-G-----T--------GA---AT---TA------G--AA-G--A--T--A-GGGGAGGA-TA-GAC-A--A--A-CACCATCACCAATAG--AAAACAACAACACCC...ATGCCTTGCTTTATAGCAGAAACA...ACCACA 5719
LST.CD.88.SIVlhoest524 C---G-CG--CA-GGT----GCT-TTA-G---------AC----A---AT--TTAT------C-CA-G--A--T--A-GGGAAGGACTA-G--AG--G-GA-CA-CA-CA-CAACA-C-CCAACAACAACACCC...ATGCCTTGCTTTATAACAGAATCTACTACTACT 5725
LST.KE.x.lho7 C---G-ATGC-A-GGTA--CAGT-TTA-G--A------------A-C-AT---TAT-----G--AA-GC----TGGG--AG-T...............--A--A-CACCA-CAACA-C-CCAAAAACTACTACACAGATGCCTTGTTTTATCAACGAACAGGTA...... 6785
MND-1.GA.x.MNDGB1 C---GGGA---A-G-TA---ACC-TA--T--------------GA-T-A----TAT-------AGA-GC-A--TCAG--AACAG-A----TAT-AGCA--A-CAGC--AGCCTATA-CTACACCTACTACTACATCTACAGTTGCAAGTAGTACA............... 6158
MND-2.CM.98.CM16 C---CTC-TCCA-GATA--CGC-GTAT----A--T-----G---C-G------TA------C-AGA-GC----T--AA-AGGA--AG-CCT-G---CCC-T-TACCC-C--CATCC-CCACAACTACCACAACTACCACC.............................. 6704
MND-2.GA.x.M14 C---TTC-TC-A-GATA---GC-GTT-----A--G-----------G--A---TA------C-AGA-GC-A--T--AA-GGGAG-A--CAG--G--CC-G--C--CC-C-CC-AT-CCCACTACCACCACTCCCACCACTCCA........................... 6636
MND-2.x.x.5440 CA--TTCTTCCA-GATA---GC-GTAT----A----------GG-----A--TTAT-----G-AGA-G--A--T--A--AGGTC-A-----A--AG-GCAAGCA-CAGC--AGACC-C-ACACCTGTACCCACAACAACAACCCCCTCCACTACCACT............ 6295
MNE.US.x.MNE027 --G--TGGCA-C-C-TT--GACCTCAA-------T------------------T-A--CA---C-A-G--A----ACA-AAGTG-A-CA----AATGGGGATTG-CA-AATCATCA-C-ACAACAGCAGCACCAACAACAAAAACAACAACAACA............... 6491
MON.CM.99.L1_99CML1 ----G-AGTC-C-G-TCTCG--GGCTT-------T-----G--------A--CA-G--------GA-GCTC--TGT---AG-T--C-CC-T-T-G---G---G--CC-C-CCT-CCCCTAGTACCCCCACACCC.................................... 6589
MON.NG.x.NG1 -C----AATCAC-C-TCTCA--GGC-T----------------G--------TA-G-----A--GA-GCG---TCAAARGA-C--TG-AAGC--A-CAGTG-CRCCA-C--C-ACC-CYWCC...GCCACCACACCA................................. 5202
MUS-1.CM.01.CM1239 --G---GGTCCA---TCA-C--GGC------A--C-----C-----G-----TA-G-----C-AAA-G--A----G-AGAA-A--TGTAACA-GGCCAT-A..................................................................... 6475
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --G-G-GGTC-A-C-TTA----GGC-T----A--------C-----------TA-G-----A-AAA-G--A--TG-GA-AG-A-C----T-C--C-GAT-T..................................................................ACG 6491
MUS-2.CM.01.CM1246 --G-G-AGTCCA-C-TTAC---GGC---T-----G-----G---C----A--TA-G-----A-AAA-G-----TGACCT-C-C--T-T-AG--TGTC--GT..................................................................ACC 6610
MUS-2.CM.01.CM2500 --G-GCGATCCA---TCA----GGCT--T--A--C---------C----T--CA-G-----G--AA-G--A--T--CA-GC-A--TTCAACA-GGCCG---..................................................................... 6551
OLC.CI.97.97CI12 GC--TGCTTCC--G-TA---GC-GTT--G--A--------G--G-----T--TT-T-------AAA-GC-A--TGAA---CCATCAGCAA--TT--CAGAACC--T--CACCTATC--TACAGCTGCTCCA....................................ACA 6190
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --G-GTGGCA-C---AT---TCC-C---G-----T-----T-G-C--T-A--CT-A---A-A-CCA-G--C-----A-CA--A--TGGAAGCTGGG--GGATCAGTA-CA-CAACA-C-CAACCAAGAACAACACCATCCGCAACAGCATCA...ACAAAT......ATA 6133
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --G-GTGG-A-C-T-AT---TCT-C------A--T-----T-GG---T----TT-A-----A-CAA-G--T--T----TAA-A--TGGGAG-TGGG--GGT-TA-CA-CACCA-CTCC-TCACCAGCACCTACAACACCAACAGCAGCAAAA...ACTACAACAAAAGTA 6196
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --G-GTGG-A-C-T-AT---TCC-CT-----A--------C-G-----G----T-A---A---CCA-G--T--TT-A-CAA-A--TGG-AGCTGGG--GGA-TCCC--CCTCA-CACC-CCAACAACAACAAAAACAACAACACAAAGAACT...ATAGGTGTAGAAAAG 6334
RCM.NG.x.NG411 --G-GTGGCA-C-T-AT---TCC-CTT-G--A----------GG-----A---A-G---A-A-CAA-GT-T--T----CA-----TGG-AG-TGGG--GGT-C-GCC-CCCAATCACCTACAACAACAACAAGAGCAACAACAAGAACAACA...AAAGAAATAGGGAAA 6390
SAB.SN.x.SAB1 -C---CA-CT---G-TT--AAGT-CTT-------------T--GC-CT-A---A-G--CA-A-AAA-G--C---TA-CGC--AG-AGGA-GAG-AGCA--A-CA-CATCACCATCA-C-TCAACAGCACGCCCCGAGGTAGTGAGT........................ 6900
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --G-TTGG-A-----TT--AACCTCTA-C-----------T-----G--G---T-G--CA--GCAA-GCGT----A-A-GACTG-A-CA----AATGGGGATTG-CAG-A-A-AC--CGGCAGCACCTACAACCACGACAACAACAACAGCAGTAACAGCAACAGCAGTA 6161
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --G-TTGG-ACC-C-TT--AAC-TC-A-T-----G--------GC----T---T-A---A--GCAA-G-----T-A-A-AAATG-A-CAA---GGTGGGGGTTA-CA--A-CATCA-C-ACAACACCATCAACAACAACCGAGACAAATATAGTAGACATAGTAAATGAA 6103
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --G-TTGG-A-C-T-TT--GACCTCTA-T--A--C-----------G------T-G---A--GCAA-GC----TGA-AGAAATG---CAAGA-GATGGGGTTTA-CAG-AG-GACAGCTACAACTACAGCTGCAACTACAAAGGCATCAACTACTTTAACAGTCCCTGTT 6117
STM.US.89.STM_37_16 --G-CTGG-ACC-T-TT--AAC-TC-A-T--A--T-----------G--T-----A---A--GCAA-G-G---T-A-A-GAATG-A-CA--C-AATGGGGATTG-CAG-G-AAACAGT-ACAACAGTGACACCAACAGCAGCAGCAGCAGCAACA............... 6665
SUN.GA.98.L14 C---G-C-TC-A-GGTA---GCC-TTA-G-----T--------GA-C-AT--CTAT-----C-AAA-G-----TC-ACCGAAACC--CAAC-C-CTCCT----CTCA-CAGT-AAA--TAGCTGTGATTATTGGACGACCACCACGGCTAAGACTACAACTCAGACTACA 6853
SYK.KE.x.KE51 -C--GTCTGA-C-T-TCCTG--GGCTGAT-G---T------------T-T--TA-G---A-C--AACGTTA--TGTA--GGAC---G-CAG--G--G-GGT---CT--CC-CAACA-TC................................................... 6292
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -C--GTCAGC-----TCTTG---GC-AAT-GA--C-----G--GC--G-A--CA-G---A----GA-GTT---T--ATTGGAC--C-GCCC-G---CA-GT..................................................................... 6596
TAL.CM.00.266 -C--GGAT--CC-C-TTTTGAC-GC-AC--GA------ACT--G-----A---A-A-----A--GA-G-----TGAG--CA-A-CA--GA-CCT--CA-T--G-GCC-A--C-ACA-C-CCAGCCCCGACG....................................... 6423
TAL.CM.01.8023 ----GGA-GCA--G-TCTTAAC-GCAACC-----T--CACC---C----T--TA-G-----G--GA-GGC---T--A--CA-C-CA--AA--CTC-C-GG--CAGTAGCACC-CCA-C-ACAAATTCAACAACAAACTCAGTAACATCC..................... 5961
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -C---CATTTGC-C-TT--AAGC-CT--G--------C------C-G--A--TA-G--CA-A-AGA-G--T--T---A-A--A-CA-G-ACCG-CCC---ATCA----CCCCTACATC-AGCAGCACTACG....................................GAT 6677
VER.DE.x.AGM3 -----CA-CTGC---TT--G--G-CT--G------------------T-A--TT-G--CA---AAA-GTCC--TGTA--A-----CTCCTC-GAGCC-----CC-C-CC--AAA-T-CCACGGCCTCAACAACCAATATCACAGCCTCAACAACC.........ACTTTG 6206
VER.KE.x.9063 ----TCATTTG--G-TT--A----CAT-G--A-----C---------T-T--T--A---A-A-AAA-G-GC--TGTA--G-----CTCAAG--GA-GA-A-CCA-C-CCA-CTTCAGCTTCAACAACAAAAGCTCCAAAAACAGGT.....................GAT 6696
VER.KE.x.AGM155 -C--TCA-CTGC-G-TT--A--G-CAT-------C--------GC--T-A--T--A---A-C-AAA-G--T--TGTA--G--A--AGGCTCCG-A-CCT-T-CCCCAGCA-C-TCT-CTACGGCAGGAACCAAA.................................CTA 6682
VER.KE.x.TYO1_patent -C--CCATTTAC-C-TT--G----CTA-G--A--T-----G--G---T-A-----A--CA-C-AGA-G--T--TGTA--G--A--TTCCACA-GAG-A-GGGCG-CA-CACCTACA-CGACGCCGAAATCTACCGGC..............................CTA 6684
WRC.CI.97.97CI14 GAG---CTTCAA-GATT--CACCTTAT-----------------A-C--A--CTAT-----A-AAA-GC-A--T---CCAGGAG-AGGGAG-GAG-CATTT............-ATCC-TGTGAATCTAATACTACAAGAGCT..................ACTACAAGT 6688
WRC.CI.98.98CI04 GGG-T-CATC-A-GATT---ACT-TAT----A--T-----T--GA----A---TA------G-AAA-G-CA--T--ACCAGGTGCACCA---T----C-AT-CG-AGGACTTTAACCCCTGTGAAATTAGCACAGGTGCACCTACTATTAGTACCATAAGTGCTGCACCT 6733
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GAG-G-CT---A-GATA---ACTCTGT-G--A--C---------A---AT---TAT-----G-AAA-GTCT--T--ACTAGG-G-TG-GA-A-GC---TAT-CAGAAGAC-TA-AACTGACAACAGTAAAA....................................ACA 5620
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H1B.FR.83.HXB2 ..............................................................................ATG...ATAATGGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGC...ACAAGC...ATAAGAGGTAAGGTGCAGAAAGAATATGC 6745
Env _.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__M__.__I__M__E__K__G__E__I__K__N__C__S__F__N__I__S__.__T__S__.__I__R__G__K__V__Q__K__E__Y__A
H1A1.UG.85.U455_U455A ...........................................................................ATC-CA...GATGGA-T--GG-A---A--G-----T--------------G-C-...---GAA...C------A----AAA-------T----T- 6187
H1C.ET.86.ETH2220 ..............................................................................--C...-AT-GT-CC--T-AT--A--G-----T--T-----------A-C-...---GAA...C------A----AAAAG---G-C------ 6148
H1D.CD.84.84ZR085 ...........................................................................CTGCCA...-CGG--A--CC------A--G--------------------A-C-...---GTA...G---CG-A----AG-A--C---T-C---- 6263
H1F1.BE.93.VI850 ......................................................................................................--GC-------T-----------G-C-...---GAA...G------A----AA--T----TT--C--- 6064
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ...........................................................................AGC-CT...G-GGATA-CCC------A---------------------G-A-C-...---GAA...-------A----AAAA----------C-- 6172
H1H.CF.90.056 ....................................................................................--GGA--CAGG---G--AC---C---T------------G-A-CT...---GTA...C------A----CA--------T-C---- 6076
H1J.SE.93.SE9280_7887 ....................................................................................G---GTAGTCCT-ATATC--G-C------------------A-CT...---GAA...------AA---AAG-A--C----G--C-- 6058
H1K.CM.96.96CM_MP535 ....................................................................................G-GG-AAGCCC--C---A--------T--------------A-C-...---GAA...----A--A----AA-A-A--G----C--- 5941
H1O.BE.87.ANT70 .......................................................................................-CAA-TG--AACCTT--G--G--G--TGAG--T---G-A-C-...--TGTT...--C-A--AC--AAA-G-----A--C-G-- 6759
H1O.CM.91.MVP5180 ..............................................................................C-ATTA-ATGA-ACA-T-AAT-----G-G---T--TAG---T---G-A-CT...---GT-...C-C-C--AC--AAA-G--C--A--C-G-- 6767
H1O.CM.94.BCF06 .....................................................................GACCTAAGG--CGCAGGCC-A--AG--AT-CCC--G-----T--TAG---T---G-A-CT...---TT-...C-C-AT-AC-GAAA-G-----AGGC-G-- 6806
H1O.CM.96.96CMA102 ..............................................................................TCTAAA-C-GAAACAG---TCC-C--G---C-G--TGAG--T---G-A-C-...---GTT...G-C-A--AC---AAAG-----A--C-G-- 6222
H1O.CM.98.98CMA104 ...........................................................................ACA-CAACACAC-ACCCATC-CC---C--G---C-G--TAA---T---G-A-C-...---GTT...--C-A--AC--AAAAG-----A--C-G-- 6221
H1O.CM.99.99CMU4122 .................................................................................GCA-C-GC--CC-GCA-C-CAG-G-----G--TGAG--T---G-A-C-...---GTT...C-C-A--AC--AAA-G-----C--C-G-- 6211
H1O.CM.x.pCMO2_3 ...........................................................................GGA-CCAGG-A-GA-C-AG-GCA-CTT--G---C-G--TGAG--T---G-G-C-...---GTT...C-C-AG-AC--AAA-G-----A--C-G-- 6790
H1O.FR.92.VAU ........................................................................AGTCCCT-AAACTC--ACA-T-C-AAG---G-G---C-G--TGAC--T---G-A-CT...---GTG...C-C-A--AC--ACA-G-----A--C-G-- 6313
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ..................................................................TCCATAAATAATGATACC-GC-GTCCAG-GAACCTTG-G---C-G--TGAA--T---G-A-C-...---GTT...G-C-A--AC--AAA-G-----A--C-G-- 6809
H1O.US.99.99USTWLA ..................................................................GCAAAGACAACA-ACCCAGAGGAA----CCAATCC-G-------A--TGA---T---G-A-CT...--GGTT...G-G-A--AC--ACA-G-----A--C-G-- 6239
H1O.US.x.I_2478B ...........................................................................AGCTCAGGGGAC-GCTTCG-GAACCCTG-G---G-A--TGAG--T---G-A-C-...--GGTT...C-C-A--A---AAA-G---G-AG-C-G-- 6797
H1N.CM.02.DJO0131 ..................................................................AAACCAGGAAATGG-ACAGACC-A--AGC-A--C-C--G-----T-----A--------A-C-...--TGAA...---CAT-AC--AAA-A--C---CT--CT- 6226
H1N.CM.95.YBF30 ...............................................................ATGACAACAAGAGAACCA...GAC--A-GAT-CAA-C-A--G-----T-----A------GCA-C-...--TGAG...C---C--A---AAA-A--C---TT--CT- 6338
H1N.CM.97.YBF106 .....................................................................ACCAATAGG-CAGAGGATC-A--AG-CA--C-A--G-----T-----A--------A-C-...--TGAG...-------A--GAAA-A--C---TT--CT- 6305
H1P.CM.06.U14788 ................................................AGGGTTAATAACAGCACCGACAGCACCAAC-CCAGC-A--CCA-TCC-TT---AT--TTTC-G---AG---T----CA-C-...----TA...G---A--A---ACA-----C-C-GC-A-- 6258
H1P.FR.06.RBF168 .........................................................AATAACCCCTCTGAGAATAGA-CC...GCCGCCA-TCC-TT----C--TTT--G---AG---T----CA-C-...---GTA...T-G-A--A---AAA----G--C-GC-A-- 6221
CPZ.CD.06.BF1167 ..........................................................................................ACA-GTCT---A--GT-TG-A----T---T---CAA-CT...---GAA...T-T----AC--AAA-A--C-GAT----T- 6861
CPZ.CD.90.ANT .........................................................GTAACACCAAAGACAACAACACCA...---G-A--TGGCATGA--C--C--G-A--TAAC--T---CAG---...---G-A...T-T-A--A----AAA--A---ATGA-A-- 6192
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ..........................................................................................ACA-GCCAGAT-G-------A----TC--T-----G-CT...--TGAA...T------A---ACA-A--C---T----T- 6317
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ...........................................................................GTT-AC...CA--CAA-CC-C-T-C-A--GC----T-----A--T---G-G-C-...--TGAG...T------A---AAA-A--C---TC--CT- 6279
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ................................................................................................CAG-T-CAGT-T--T--T---------G-A-CT...---GAA...T------A----AA-A--C---TG--CT- 6283
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ........................................................................AACTCT-CT...GACGATCGCTTG-----C--G-G---T--TAGC--T---G---CA...--TGAA...C------A----AAAAGAC---TG---T- 6278
CPZ.CM.98.CAM3 .....................................................................AACAGTCCT-AT...GA--AAAYAG-CA-CACAG----G--T--TA-C--T-----G-CT...--TGAG...G------A---A-A-A-A----T----T- 6185
CPZ.CM.98.CAM5 ........................................................................ACAGAGT-A...-A--ATATA----A-ATA--G-----T--TA-A--T-----G-CT...--TGAA...G------A---AAA-A--G---T----T- 6449
CPZ.GA.88.GAB1 ........................................................................AACCAG-CA...TCTTCTCC-CCTCTC--A--G--------T--A--T---G-G-CA...---GAA...T------A----AA-A-AC-G-TC---T- 6806
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ..................................................................AACGGAATTGAA-A-...GATGG-TT-GC-CA---C--G-G---T--TA---------CA-C-...---GAA...T------A---AAAA---C--ATT---T- 6159
CPZ.TZ.00.TAN1 .....................CTG...............AATTCGGCAACAACAACCTTAACACCAACAGTAAATTTG-GT...TCT--ACCT--CTAT---G-GT-T--T--T--A--T---CAG-CA...--TGAG...T-T----A----AAAA-AC--AT----T- 6389
CPZ.TZ.01.TAN2 ...............CCGAAAGTA...............AGTGCAACAGTAGCAACAACACCA...ACAATAAATTTG-CA...-AT--AA--G--TAT--A---TTT-----T--A--T---CAG-CA...--TGAA...T-T----A----AAAA--C--AT----T- 6412
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...........................................................................AAT-C-TCAGAG--A--AG-TTATA--G-GCTT--T---AGC--T---CAA-CA...--TGAG...T-T--G-A----AAAA----CATT--CT- 6407
CPZ.TZ.09.UG38 ............CTTAAGGAGACA...............ACAACTACAATAGCTACCATCACAAACCCCCTTGTAAACT--ACAGG---A--AG-TTATA-AG-GT-T--T--TAG---T---CAG-C-...--TGAG...T-T----AC---AAAA--C-GATT---T- 6351
CPZ.US.85.US_Marilyn ........................................................................AGTAGTGCT...G---ATACT-CT-ATATA--G-G------T-----T-----A-CT...--TGAA...T------AC--AAA-A-AC---TG---T- 6795

V1 loop end V2 loop start
MAC.US.x.239 ......TCAGCAAAAGTAGACATG...............GTCAATGAGACTAGTTCTTGTATAGCCCAGGATAATTGC-CA...GGCT----AC---AGC-A--G-T--G---TAAA-----C--G-CA...GGGTTA...-A-----AC---AAAA-AG-GT-CA---A 7157
Env _.__.__S__A__K__V__D__M__.__.__.__.__.__V__N__E__T__S__S__C__I__A__Q__D__N__C__T__.__G__L__E__Q__E__Q__M__I__S__C__K__F__N__M__T__.__G__L__.__K__R__D__K__K__K__E__Y__N__E
H2A.DE.x.BEN ............GCAGCCTCCATA...............ATAAATGAAACTTCTAACTGCATAGAAAACAACACATGCGCA...GG-T-A-G-T-T-AG-----G-TGC-A--TGAG--------G-AG...GGGTTA...GA-CA--A----AAAAG--GGT-TA-G-A 7251
H2A.PT.x.ALI ...............AAACCCCTG...............ATAAATGAGAGCGATCCATGCATAAAGGCAGACAACTGCCCCAGGGG-C-A-G-G-T-A------GGTC--T--TCGG-----C--G-CA...GG-TTA...CAG----A----CCAA-AC-GT-TA---A 7220
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ...............AACACAACA...............ATAGGAGAGAATTCTTCATGCATACGCACAGACAACTGC-CA...GGGT---GAG---A------GGTCG----TCAG--------G-CA...GG-TTA...GAG--G-A----AAAA-ACT-T-TA---A 6669
H2B.CI.x.EHO ..................ACCCTA...............CTCAACGAAGATAGCAAATGTATTCAAAATGACAGCTGTGCA...GGG--A-GACT--A---A--G-T-G----TCAA-----A--G-CA...GG-TTA...-A-----A-G--TCAA-AC--T-TA-G-A 7204
H2B.GH.86.D205_ALT .........CGTGGGCTGAAAACG...............ATTAACGAAACAGACCCATGCATAAAAAATGACAGCTGC-CA...GG-C-A-GAG---AG--A----TGC-A--TAA---T-G---G-CG...GG-CTA...-G-----A-G--C-AA-AC--T-TA-A-A 7212
H2G.CI.92.Abt96 ..................GAACTA...............GTGAATAGCACTAGCCAGTGCTTAATGTACGATAATTGT-CA...GGT--AC--TC--A-TCC--GGTTGG----AAA--T--C--G-CA...GGGCTA...-A---G-A-C--AGAA--G--T-CA---A 6570
H2U.FR.96.12034 ..................AAAGTA...............ATAAATGAAACAGAGCCTTGTATACGAAATAATAGCTGCTCA...GG-T-A--AC---A-CCAT-GGTG-GT--TAGA--T-----G-CA...GGCTTA...-A---G-A----AAA--AG-GT-TA-A-A 6702
COL.CM.x.CGU1 ................................................ACAAATAATAGTGCTTCAGATTGGGATGAGTCA...-ATTG-A-AG--TATCC-TGGT-T--T---AGAA-G---TCA-CAGCTTTCTTA...C-T-A--A--GAAA-G--TT-----TA-G 6143
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ......................................................AAGACAACAACTGATTGGAGTGGAGAA...-AC-ACACC-TGTC-C-ATATTGG--T------------G--TCA...GGTCCA...TAT----A----AAAG-AG-G-G-C---- 6603
DEB.CM.99.CM40 ......................................................AAAACAACTACAGATTGGTCAGGGGAA...-AC--AACC-TGAC-C-ATATTGG--T--T--A--T---G--TCA...GGTCCT...TAT----A----AAAG-A--GAGC-CA-- 6473
DEB.CM.99.CM5 ......................................................AAAACAACAACTGACTGGTCAGGAGA-...-AT-A-ACAGTGAC-C--TATTGG--T--TA-C------G-T-CA...GGGCCA...TAT--G-AC---AA-G-A-TGC--AG--- 6415
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .....................................................................GAGTGGTATGGAGGA-AT-A-ACT-CC...ATCT-CCTT--G--TAA---------G-C-ACAGG--AAGGCT-T--G-A----AGAGTA-TGT-TG-A-- 6793
DRL.x.x.FAO ACTAGTGTTGCCTCAACAACAACA...............GCAAATGACACTTTGGAAATAGCTGTAAATAATACAGAACCA.........-TA-TG-A-ACA-AC-G-GTA--TAAA-A----G-G-CA...GG-TTA...TGC--G-ACTGTAA-G-AG-GATCACA-A 6469
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .....................CCT...............ACAAGCACAGAGACAACTATACCA...............-CA...-AC--CCCAG-GTT---T--TTTC--T--TA----T---G---C-...--GGTT...C---A--A----AAAACA--GC-GC-A-- 6243
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ...................................................ACAACTATACCA...............CCA...TAC--CCCAC-GTT---C--TT-C-----TAGC--T---G-T-C-...--GGTT...C---A--A----AAAACA--GC-GC-A-- 6287
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 CCCTGTCAGAAT.............................................TGCAGTACAGAGCAGATAGAAGGA...GA-----CAG-G-A-CCAGC-TCC------A----TGCA--TGCA...GG-TAT...CA-----A-GTAAAAA----TT-TAGCAT 6713
GSN.CM.99.CN166 .........................................................CAGTGGGGAAGTTGGGGGGGGGAA...-ATGGAACAGG-CA-CCCT--T-T-----T--C--T---CAG-C-...---GAA...T-T----ACC-AAA-A-AC-GATG---AG 6676
GSN.CM.99.CN71 ...............................................................TGGGGAAATTGGGGAGGT...-ATGGAACAGG-CAGCCA---T-T-----T--C--T--CCAG-CT...---GAA...T-T--G-AC--AAA-AGAC-GATG---AG 6667
LST.CD.88.SIVlhoest447 ACCACCAAAAGATCTACAACTGGG...............GGACCAGAATTAATAGAGGACATAAATTGTATTAAATGGG-A...-ATGA-ACT-CT-AGATT-AT-G-G-G--TAGA-AT---G-T-CA...GG-CTA...TGT--G-ACTGTAG-ACAG--AT-A-GCA 5868
LST.CD.88.SIVlhoest485 ACCACCACCAAAGGGAATACAACT...............ATGGAAAGTTTAATAGAGGACACAAATTGTACTAGATGGT-A...-ATGA-ACT-CT-AGATT-AT-G-G-A--TAAA-AT---G-A-CA...GG-CTA...TGT--G-ACTGTAAAG-AG--AT-A-GCA 5865
LST.CD.88.SIVlhoest524 ACTACAAAGAGTTCAGGGACTGAA...............CAACCATCTTTAATAGAAGATACAAATTGTACACGATGGT-A...-ATGA-ACT-C--A-ATT-AT-GGG-A--T--A-AT---G-G-CA...GGGCTT...TGT----A-TGCAA-G-AG-GAT-A-GCA 5871
LST.KE.x.lho7 ...ACAGTTAAGAACCCGGGGAAT...............GAAACAAGATTAGAGGAAGATCTTAATTGCACAAGAGGGC-T...-ATGA-ACC-C--AGAG--ATGC-G-A---CAG-AT---G-A-CA...GGGTTA...TGC----ACTGCAG-AC-G--AT-A-ACA 6928
MND-1.GA.x.MNDGB1 ................................................GAGATTTACTTAGATGTAGATAAAAATAAT-CA...GA-GAAA--GT--AGAG--ATC-TGTA--TAGG-AT--C--A-CA...GG-CTA...TGC--G-A-TC-AA-G-AG--AT-GTAA- 6271
MND-2.CM.98.CM16 ...............AAGACGGTG...............GCAAATACTACTGAGTTGGACATAGAC...ACCAATAAC-CT...GA--CTACA-C-CA-C---AC-GGGT---TAAA-------CT-CA...GG-TTA...TGT--G-A-TGCAAATT-G-GAT-G-A-A 6832
MND-2.GA.x.M14 .............................................GCAGTGACGGGGCTGGAGGTGACGGTACAGAAT-AT...GAG-GTACC-C-CA---A-AT-GGGTA--TAAA--T--C-CA-CA...GG-TTA...TGT--G-A-TGTAAAATAG-GATTA-A-A 6752
MND-2.x.x.5440 .........AGCTCCAGCACAAAT...............AAGACAACAACTCCTGTGTTGGTTGTTGAGAAACAAAAT-AT...GAG-CAACA-C-CAGC-A-AT-G-GTA--TAAA-----C-CG-CA...GG-TTA...TGT--G-ACTGCAAATT-G--AT-G-G-A 6432
MNE.US.x.MNE027 .........AAGGAAATAGAAGTG...............GTCAATGAAAATAGTACTTGTGTAAATCGTGATAATTGC-CA...GGCT----AC---AGCCA--G-T--G---TAAA-----C--G-CA...GGGTTA...-A-----AC---AAAAGAG-GT-CA---A 6628
MON.CM.99.L1_99CML1 ...............................................................TGGGGAAATTGGGGAGG-...-ATGGAACAGG-CAGCCAG--T-T--T-----A--T--CCAG-CT...---GAA...T-C--G-A---AAA-A--C--ATG---AG 6687
MON.NG.x.NG1 ...............................................................TGGGGAAGTTGGGGAGGC...-ATGG-AC-GG-CAGCCTC-TT-C--T--T--A--T--CCAA-C-...---GAA...T-T----AC--AAR-A-AC--ATG---AG 5300
MUS-1.CM.01.CM1239 ACAACAACAACAGCATCAACACCA...............ACAAAAACAACACCAGTGACCCCTTGGGGGAAATGGGACGCC...-ATGGTACAG-GCA-AGC--GTTC--T--T--A------CAG-CT...---GAA...T-C----AC--AAA-A--C-GATG--CT- 6621
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 GGAGGGAATAGCACCGGAACCACA...............GCACCCCCAACAACACCATGGGGATCATGGGGCAATGGC-AT...GAT-GT-CTGG-CA-CCT--GTTC--T-----C------CAG-C-...---GAG...T-C--G-A---AAA-AGAC-GATG---T- 6637
MUS-2.CM.01.CM1246 ACCGCAGCAAGCGCCACAACAAGC...............GGGCATACAACCGTCACCCCTTGGGGCAGATGGGCAGAC-AT...-ATGA-ACAC--TTGACC--GT-C--T--T--C------CAG-C-...--CGAG...T-C----A-GTAAAAA-AC-GATG--CT- 6756
MUS-2.CM.01.CM2500 ...............ACAAAGCCG...............ACCACGCCCAGTACCACTCCATGGGGAAGGTGGTCTGATGGC...-ATGATACA-TGCA--TC--GT-C--T--T--C------CAG-C-...---GAG...T-C--G-AC--AAA-A--C--ATG---T- 6682
OLC.CI.97.97CI12 ACTGTCACTAGCAGTACAGGAGGT...............CAGACCACTACAATAGGGTTAGGAGTTGATAATAGTACAG-A...-AGCCA--A-C--A-A--C-T---C-A--TAGG-AT-----T-CA...GGGTTA...TGT----ACTGTAAAATAG--ATGA--CA 6336
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GACTGTGGAATAAAC.................................AATGAAACATGTAGT.....................GC-G-A---G-T-A-A-TG-T-TGC-G--TA-A--TGCAG-AGCA...GGGTTG...-A-----A-G-AAA---T---T-CA---A 6243
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 GATTGCCCTATGAAT.................................AATGAAACATGTGCA.....................GC-G-TCCAG-T-AG--TG-T-TG--T--TGAG--TGCAG-GGCA...GG-TTA...-A---G-A-G-AAAAT-T----CTA---A 6306
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GAATGTACTGCTGGC.................................AACGAAACATGTGAG.....................GA-G-TC--G-T-C---TG-G-TGTCT--TGAA--TGC-G-AGCA...GG-CTA...-AG----A-G--AAA--C--GT-TA---A 6444
RCM.NG.x.NG411 GATTGTTATGCGAAT.................................CAAACAGAGTGCAGT.....................-GTG-CCCTG-C-C---TG-C-TG--T--TGAA--T-CGG-GGCA...GGGTTA...-A-----A-G-AAAAAT-----T-A---A 6500
SAB.SN.x.SAB1 ...................................................GTGGGCTTTAATGACTCAGTGATAGAACAA...GAG-----A----A-C--GCC-TG-----T--C--TGC---GGCA...GG-TAT...-G---G-A-GTAAA-A-A--TT-C-CAA- 7010
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ACAACAACAGCAGGAGGAGACATT...............ATAAATGATACTACTGAATGTATAAGGAATGATAGTTGTCCA...GG-C-A--ACC--A-CCCC---TTGG----AAA--T-----G-CA...GG-CTT...-A---G-AC--AAA-A-AG--T-TA---A 6307
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ACTTCACCA................................................TGTATGCCAAACAATAACTGTTCA...GG-T----AG---A-CCA--G-T-GGA--TAGG-----C--G-CA...GG-CTA...-AG--G-AC---AAAA--G-GT-CA---A 6216
SMM.SL.92.SIVsmSL92A AAGGAATTAAATGACACAAGTTTC.................................TGTATGACAAATGATACTTGTCCA...GG---A---C---A-CCA--G-T-GGA--TAAG--T-G---G-CT...GGGCTA...-GG----AC---AAAA--C--T-TA---A 6245
STM.US.89.STM_37_16 ............AAGCCAGAGTTA...............GTAAATGAAACAAGCTCCTGTGTAAGTAACAACAACTGC-CA...GGCT----AG---A-TCAC--GT-GGT--TAAA--------G-CA...GG-CTA...-A-----A---AAA-AGAG-GT-CA---A 6799
SUN.GA.98.L14 AGTAGTACCAGCTCCACTGCTAGT...............ACAACTACTCCAATGCCTCTAGATTGGAATTGTACTGAC-CA...GAG-ACATAGCG-AGAGC-AT---GTA--TAAA-AT---G-G-CA...GGGCTT...TGT----A-TGTAAAAC-G-G-TGG-ACA 6999
SYK.KE.x.KE51 ...............AGTCCAACA...............ACAACAACAAACAAAGCAGCAACACCACCTGCATGGTGGGG-...GAC-ACTCT-C--A-ACT-GGT-C--T--T--A--T--C--G-CA...GGGG-T...T-T-AG-A----AAA--TC-GT-TA---- 6423
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ...............ACCCCTACT...............ACAAGTCCCCCTACTACACCTCCAAATGAAACGTGGTGGGGA...GAC-ACAGT-C--AGCCA-G-TTC--T--------T--CT-G-CA...GGGG-G...T-C-AG-A---AAAA---C--T-TAGA-- 6727
TAL.CM.00.266 ................................................GCCATGAGCAATAGCAATATGCCGTGGTGGGGA...GAC-ATACA-C--A-CCAG--T-T--T--TA-A-GG--C--G-CA...GG-GCA...T-T--G-A----AG-T-T-CCT-C-T-T- 6536
TAL.CM.01.8023 ................................................AAGAGAACCAATGACACCAATGTGTGGTGGGGA...-AC-AT-CC-C--A-CCAG-GT-C-----TA-A-GG-----G-CA...GG-G-A...T-T--G-A----AA-T-C-CCT-T-T-T- 6074
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 CCCTGTCCAAATACC..............................GACGAAAGTAGCTGTAACGCCACCTTAGTTACA-AT...-GC-----TT-T-AGA-T-GTTCT-TA-----C--TGC---GGCA...GG-TAT...-GG----A-GTAAAAA-----T-TA--AG 6808
VER.DE.x.AGM3 CCGTGTGTCCAGAACAAG...ACA...............AGTACTGTGTTAGAATCATGTAATGAAACAATCATAGAA-A-...GA-T-AA-TG---AGCCTGCTTCT--T--TA-A--TGCA--GGCA...GGGTAT...G------A-C--AAAA----GT-T-CA-T 6349
VER.KE.x.9063 CCCTGCATTAAATCTACCAATAAT...............AATGTTAATTTACAGCCCTGTAATGCCTCCCTTATAGAAGA-...GA-C-----G---A--CAGCTTC---T--TA-A--TGC---GGCA...GGGTA-...--T----A-C--AA-A-A--TT-T-CA-T 6842
VER.KE.x.AGM155 CCCTGTGTTAGAAATAAAACAGAC..................TCCAACCTACAGTCATGCAACGACACCATCATAGAA-A-...GAG---A-TG-C-AG-CAGCGTC-------A-C--TGC---GGCT...GGGTA-...--T--G-ACC-AAA-A----TT-C-CA-T 6825
VER.KE.x.TYO1_patent CCCTGTGTAGGCCCGACGTCAGGT..................GAAAATCTACAGTCCTGTAATGCAAGCATTATAGAA-G-...GAG------G-T-AGCCCGCCTCT--T--TA-A---GCA--GGCT...GGCTAT...G------A-C--AA-A-A--TT-T-C--T 6827
WRC.CI.97.97CI14 GCTACTACAACAGTTGGTACAGTT...............AGTACTACTCCAGTTATGCAGGTAGAAAACAATTGCTCACA-...G-T-ATACTTC--AGATT-ATC-TGTG--TAGA--T--C-C--CA...GG--TG...TGT-AG-ACTGTAGAATAG--AT-A-A-A 6834
WRC.CI.98.98CI04 ACTACTAGTACCATAAGTGCTGGT...............ACCAGGACACCAGCTATGCCAGTAGATAATAATTGTACA-CA...G-G-ATACCTCT-AGATA-ACC-TGTA--TAGA--T----C--CA...GG--TG...TGC-A--A-TGCAG-ATAG--ATTA-A-A 6879
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ACAACACCAGTAACTCCGCCACAG...............AATACTACCCCTAGTATGGATGTAGAGAATAACTCTACTTCC...T-G-ATCTC-C--ACACA-ATC-TGT---TAGA--T---G-A-C-...GGGTTA...TGC----A-TGTAAA--AG--AT-GTA-A 5766
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V2 loop end
H1B.FR.83.HXB2 ATTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAATGATACT......................................................ACCAGCTATAAGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAA 6861
Env __F__F__Y__K__L__D__I__I__P__I__D__N__D__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__S__Y__K__L__T__S__C__N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__V__S__F__E__P__
H1A1.UG.85.U455_U455A -C---------G----------G---A---CA----AAC-GA-AAC...................................................-AT--T----GAC-A-T--A------T------AC------------T-----C-----G------------- 6306
H1C.ET.86.ETH2220 -C--------------------G-----C-TA----C-G-T--......................................................--TGAT----GA--A-T--A------T------AC---A-----A--------------C--T--G--C---- 6264
H1D.CD.84.84ZR085 -C---------G-------G--G---A------------GGG-AAAAATGAAATC.....................AAT.........GATACTTATGGT-CT----G---A-T--A------T-------C---------A--T--------A---------------- 6403
H1F1.BE.93.VI850 GC---------GG---------G---------GC---A-C-A-AGC...................................................-GTGAA----G-C-A-T--A------T------AC------------T--------------T-GG--T---- 6183
H1G.SE.93.SE6165_G6165 G-----C----G-------G--G-------TA------CA.........................................................--T-AT----G-C-A---CA------TGT----AC---C-A------T------------A-T-----C---- 6285
H1H.CF.90.056 -C-C-------G-------G--G-------T-----CA---G-......................................................--TCAG----G-C-A-T--A------T--------------------T--C--------G--------A--T- 6192
H1J.SE.93.SE9280_7887 GC----C----G--AA---G--G-------T----G-A-C-A-......................................................-AA-AT----TTC-A-T--AC-----T-------------A---A--T-----------G--T---C-A---- 6174
H1K.CM.96.96CM_MP535 -C----C----G-------G--C-G---C-TA--GGC--GGG-AATAACAGTAGT..........................................--TGAA--C-G-C-A-T--A------T------AC----------A-T--------A---A------------ 6069
H1O.BE.87.ANT70 TC-A--C---GT-TCA---T-G--GGA-C-GA--G-GACA-GCAGC.................................ACAAATAAGACAAACAGC-AA-TG----CA--A--T-A-------T--A--AC---C--G--A-----------------T-----A---- 6896
H1O.CM.91.MVP5180 TC-A--C---GT-TCA---C-G-GTAAGG-TA--G-CTCA..........................................AATGCAGTAAATGGA--A-CA----T---A--T-A-------T--A--A-T--C-AG-----------G------AGT--------C- 6895
H1O.CM.94.BCF06 TC-A--C---GT-TCA---T-GG-TAAG--T--C--C......................................................AGCTCA--A-TA----GA--A--T-A------TT--A--AC---C-G---A--------G------AG---------C- 6922
H1O.CM.96.96CMA102 TC-A------GT-ACA---T-GG-C-AG--TAG-G-CA--GGAAAT.................................GGAACTACCGGGAAGGGA-A--TG----CA--A-TT-A-------T-TA-TACA--C-----A-----------------T--------C- 6359
H1O.CM.98.98CMA104 TC-A------GT-TCA---T-G--CAGGT-TA--G-GACAGAA.......................................AATAACAAGACAAGAGAA-TA----CA--A-TT-A-------T-TA-TACA-CC--G--A-----------------T--------C- 6352
H1O.CM.99.99CMU4122 TC-A--C----G-TCA---T---ATAA------G--C................................................AGCACAACCAGC--A-TG----CA--A-TT-A---C--TT--A--AC-----AG--A---------------A-T---------- 6333
H1O.CM.x.pCMO2_3 TC-A--C---GT-TCA---T-G-GTAA-C----AGGAA-C.............................................AACACAAGCGAC--A-TG----CA--A-TT-A------TT--A--AC-----AG--A---------------A-T---------- 6915
H1O.FR.92.VAU TC-A--C---GTGACA---T-GG-TAAG--TA-CGCC................................................ACATCGAATGAA--A-TG----GA--A-TT-A-------T--A--AC---C-GG--------------------T--------C- 6435
H1O.SN.99.99SE_MP1299 TC-A--C---GT-TCA---T-G--GAAG---A--G-A-CA.............................................AATGACACAAAGGA--TG----CA--A-TT-A-------T--A--AC-----AG--A-----------------G---------- 6934
H1O.US.99.99USTWLA TC-A--C---GT-TCA---T-GC-TAAG--T-GA---......................................................GGAACA-A--TA----CA--A-TT-A------TT-----AC---C-AG--A---------------A-T--------C- 6355
H1O.US.x.I_2478B T--A--C---GT-TCA--CT-GGCTAG-G-G---G--AGCGAAACAAGTGGCAGTAACACA...ACAAGTGGCAGTAACACAACAAGTAGCAGTAAC--A-AA----CA--A-TT-A-------T--A--AC-----GG--A-----------------T---------- 6964
H1N.CM.02.DJO0131 TC-G------GT-GAA---G--G-G---C-CA--G--...................................................GGGAATAAT-GT-CA--C-G-C-A-T--A------T---A---CTG-A-----A--T-----T---ACTA------------ 6345
H1N.CM.95.YBF30 TC-G------GT-GAA---G--G-------CA--GCC......................................................TATAAT-AA-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G-----A--T-----T---ACT------------- 6454
H1N.CM.97.YBF106 TC-G------GT-GAA---G--G-G-----CA-AG--................................................GGGACTGACAAT-AT-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G-----A--T-----T---ACTA------------ 6427
H1P.CM.06.U14788 -C-C-------G-GCA--CC---C-AA-T-G--------C-A-AGT......................................................-CA----GA--A-TT-A---C------A-TAC------------A--C-----A--GAA---------GC 6374
H1P.FR.06.RBF168 -C-C--C----G-ACA--CC-----G--C-GA--G-GACAG-AAATAATACA................................................CTA----GA--A-TT-A---C------A-TAC---------A--A--C-----A--GA-T---------C 6343
CPZ.CD.06.BF1167 ---G--C------GAG--------GAA-GACA-A--C................................................GACAGTACTAAT---TCT---T-T--A-T--A---C--T---A---C---A--T----AA---GAG---TCT--A-----A---G 6983
CPZ.CD.90.ANT CA-A---------GGA---C-T--GAAGTGTC-GG-CA-C-A-GAGACTAAC................................................T-----T-C--ATGGCAC--C------A--ACT--C-----AT-----GA----TCTA-T-----A---- 6314
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 T--A------GT-GA-------G--SMK--T.........................................................AATGGTAMT-AKTC-----G-C-A-T--AC-----T---A---CT--------A--A--C--T--AACC------------- 6430
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 TC-G-------TGGGA-----------CT----C-C-A---A-AGCAGTGGT.......................................AATAAC-GTCAA----G---A-T--A----------A---CTG-G--------------T--AA-T------------- 6410
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 C--A-------G-GAG--C----C-AGTC-T----GCA---AGACA..........................................GTTAAAAATGGA-CT----G---A-TT-AC-----T---A---C---A--C-----T--------AAC---A-----A---- 6411
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C--A--C---GTGGAG-------C-G------GA---.........................................................AAT-GT-CT--C-G-----TT-A------T---A---C---C--T--A--T---------ACT--------A---- 6391
CPZ.CM.98.CAM3 CC--------GT-GA----C--G--TTG--T-----C-----CGAT......................................................-CA----GAC-A-T--A---C--T---A---CT-----------G-----T---ACC------------- 6301
CPZ.CM.98.CAM5 TC-A------GT-GA-------G----T--T-GAGG-A---AGAGTAATGAT................................................-C-----GA--A-T--A------T--TA--ACTG-A--------A-----T--AACT------------- 6571
CPZ.GA.88.GAB1 -C-A------GTGGAG---G-GG--AACC---GG-----G-ACAAC......................................................-CA----G-A-A-TT-A---C--T--TA---C---A-----A--A--------AACG-----------T- 6922
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 C--A--C-GG---AA----C-TG--GGT-CTA-C---...............................................................-CG-T--G---A-TT-A---C--T--TA---CA--C-----A--T--------AACC--------A---- 6266
CPZ.TZ.00.TAN1 C--G-------G-GAA-----TG--AA-GAG---GG-A-C......................................................AAT-AT--T---T-T--ACAT-A---C--T--------------T--A-AA---GAT--ATCTA-T-----A---- 6505
CPZ.TZ.01.TAN2 T--GK------GGGAA-----T--GAA-G-T-GC-G---A-G-ACT.............................................AAGAAT--TGAT---T-T--ACAT-A---C--T-------C------T--A-AA---GAT--ATCTA-T-----A---- 6537
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 T--A--C----GGGAA---G-T--GAA-GA-AGCC-G..........................................AATAAAACAAACAATAGCGAATAT---T-T---CAT-A---C--T---A---C---A--T--AAGT---AGT---TC-AGT-----A---- 6535
CPZ.TZ.09.UG38 T--A-----C-G-GAA-----T--GAA--C---C.........................................................AATAACGAT--T---T-T---CAT-A---C----------C------C--A-AA--CGA----TC-AG------A---- 6464
CPZ.US.85.US_Marilyn C--A------GT-GA----C--GCT-AT--CA-----A--............................................................-C-----GAC---T--A---C------A-C-CT--C--------T-----T---ACC------------- 6905

V2 loop end
MAC.US.x.239 -AC--GG--CTCTGCA---T-GG--TGTGA-C-A..........................................GGGAATAACACTGGTAATGAA-GT--A-G-T-CA---ACCAC--------T--T--T--CCA-G--T-T---GAC--ACAT-AT-GG--TG-T- 7285
Env __T__W__Y__S__A__D__L__V__C__E__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__N__N__T__G__N__E__S__R__C__Y__M__N__H__C__N__T__S__V__I__Q__E__S__C__D__K__H__Y__W__D__A__
H2A.DE.x.BEN CACA-GG---TT-GAA---G-GG-TTGTGACA-C......................................................ACAACAGCTGG--CA-G-T-CA---G-CA---C-----A---A----C-A-G--T-A---GAT---CAC-AT-GG--TG-T- 7367
H2A.PT.x.ALI -ACA-GG--CTC-AAA---G-GG-TTGTGA-CCA..........................................TTTAACACCACCACAAACCAG-----G-G-T-CA---ACCA---C-----A--------C---G--T-A---GAT---CAC-AT-GG--TG-T- 7348
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -ACA-GG--CTC-AAA---G--G-CTGTGA-TCA.............................................AATGACACCAAGAAAGAG-AA-CA-G-T-CA---ACCAC--C-----A--------C---G--T-A---GAC---CAC-AT-GG--TA-T- 6794
H2B.CI.x.EHO CACC-GG-------AA---T--G-GTGTGA-A-GGGGACA-GGAGTAAT.............................................GAA-G--AA-G-T-TA-A-A--CC-----T--A---A-T--CCA-G-AT-A---GAC--ACAT-AT-GG--TAGTT 7329
H2B.GH.86.D205_ALT CACC-GG--CTC-GAA---T--GAGTGT-ATA--................................................ACCAGGAAGTATACC-G---A-GCT-TA-A-G--CC--C-----AA--A-T--CCA-G--T-A---GAC--ACAT-AT-GG--CAGCT 7334
H2G.CI.92.Abt96 GAC--GG---TC--AA---T-GCA-TGYGA-C-G..........................................TCCAATAAGAGTGAGAATGAG-GT--A-GCT-TA---GGCAC-----T--A---------CAGG-AT-A---GAT--ACAT-AT-GG--TG-T- 6698
H2U.FR.96.12034 -ACA-GG---TCT-A---C---G-TTGTGA-C-G.............................................AATACTAGTGAAAGTGAA-GT-AA-G-T-CA---ACCAC--C--------T--T--CCA-G--T-T---GAC--ACAT-AT-GG--TG-C- 6827
COL.CM.x.CGU1 -----CAGTAG--GA-TTA-CTG-G-TTGG-A----AA--GACAGTAATAGT.............................................-T---GGCA-CAA---A-GA----GCA-AT-ATACAG----C--A-TA---GAT-T-ACTATAG-G--T---G 6268
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 CA-G-GGCTA-C-GA----C-GGA-TGGGC-A--GGAA--GAGACAGGGGATACT..........................................-GGG-AGC-T-TA---GGTA---C----GG--T--A--A--T--A------GAC--AAGTCA----A-A--TT 6731
DEB.CM.99.CM40 -G-A-GGCTAG-GGA------CCAGTGGGCG------A-AGA-GGTAGTGGGAAC..........................................-GA-CAGGGT-CA---A-CAC-----TGA---T-----C--C---T-T---GA--CTAGCCG----A-A--TT 6601
DEB.CM.99.CM5 -G-G-GG-TAG-GGA---C---CAGTGGGAGACAG-AA-CCAAACAAATACTAAC.................................AAAAGTATA-GACATGGGT-TA---ACCAC--C----AT-----T--A------T-----GA--CCAGTCG----A----TT 6552
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 TCA--G-AGA-T-GAA---G----GGA-...................................................GATAGGGAAACTAACCAA--ATAT---T-TA---GGTA---C--TCAA--CAC------C--A--T---GA------TGT------A---T 6912
DRL.x.x.FAO -AAC---AGGT-TGA----G--G-TTGT-A-TG-GGCA--GAAACTGAATCACCAGAAAGC...............AATAACTGTACTAATAAAAAA-GA-CA-G-T-TG----C-----C---T-AA----G-----C----AT---AAT----CC---ACA--TATG- 6624
GOR.CM.04.SIVgorCP684con C--A--C--C--G-AA-------C-GA--C------AA--GAG............................................................----G---A-T--A------------TACT--AT----A--T-----C--A--C------------C 6353
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con C--A--------G-AA---------AA--C----G-GACG.......................................AATGAGACCAAAGAGTAT-GTGAG----G---A-TC-A------T-----TACT--AT-G--A--T-----C--A--C------------C 6418
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GACC-GG---G-T-AG--GT--G-CTGC-ATA----AACAGGAAGTGAAAAGGGA.....................AGTAAG..................GAT-G-T-CA---T-CA------TGAT-----G--A-A-G-A--T---GAT--AAC--AT-GG--TA-TT 6844
GSN.CM.99.CN166 CC-C--C-GG-G-GAA--C--T--GGA-GAGACCC---G-...................................................AACCAG-GTG-A---T-TA-T-G--A------T------TAT--C--T--AAAA---GTC---TCC-----CC-A--GG 6795
GSN.CM.99.CN71 CC-C----GG---GA------T--GAGGGC-C-GG---G-...................................................AATGAC--TGA----T-TA-T-T--A---C-----A---TATG-C--G--AAAG---GTC---ACC-----CC-A--GG 6786
LST.CD.88.SIVlhoest447 GAG----AGGT-TGA---G-C--C-TGTGATA-G----GA............................................................-CT-G-T-TA----CCAC-----TGATAGTA-T---CAG--A-AT--CAAT----G-GTAA-ATCTAATG 5978
LST.CD.88.SIVlhoest485 GAG----AGGT-TGA---G-C--CCTGTGATA-G----GA............................................................-C--G-T-TA----CCAC-----TGATAGTA-T---CAG--A-AT---AAT----G-GTAA-ATCTAATG 5975
LST.CD.88.SIVlhoest524 -AA----AGGT-TGA---G-C--C-TGT-AT--G----G-............................................................-CT-GCT-CA----CCA---C--TGATAGTA-T---CTG--A-A---CAAT----G-GTTA-GTCAAATG 5981
LST.KE.x.lho7 -AGC---AGAT-TGA----G---CGTGCTC--GAG-GAGG...................................................GAGAAC-GA-C--G-T-CA----TCA------TGAT---A-A--A-----A-AT---AAT----GGGTAA-GC-AAATG 7047
MND-1.GA.x.MNDGB1 -AA----AGAGGGGA----G-G-A-TGTGA-A--...............................................................-AT-CT-GCT-TA---ATCA------TGAG-----T-A----G-A-A-----AG----G-CTT--GATAAG-. 6377
MND-2.CM.98.CM16 -AA----AGAT-TGAA---G---CTTGT................................................ACAAATGGCACAAATAACACATATTCT-G-T-TA-----CAA--C--T--A-----A--A--C----A----AAT--A-C----ACA--TGA-- 6954
MND-2.GA.x.M14 GAGC---AGAT-TGAG---G-G-CCTGT.....................ACTAAA.....................AAGGAAAATGACACTGAAACTGAAGAA-G-T-TA-----CAC-----T--A-----A--A-------AT---AAT----CC--AACA--CAA-- 6880
MND-2.x.x.5440 -AAC---AGAT-TGAA---G---CTTGC-C-A-GCT-A---AAACTGGTAGTGCT.....................ACTAATAGTACTGAACCTGAATATGAG-G-T-CA----TTCA------G-AA----A--A-------A-C--AAC--A-CT---ACA--TAG-- 6581
MNE.US.x.MNE027 -AC--GG--CTCTGCA---T-GG-TTGTGA-C-A..........................................GGTAATAGCACTGAAGATGAA-GT--A-G-T-CA---ATCAC--------T--T--T---CA-G-AT-T---GAC--ACAT-AT-GG--TG-T- 6756
MON.CM.99.L1_99CML1 C--A----GG--GGAA--C-----GAAGGAG--AGGAAGC-A-GGC...................................................-GTCA----T-CA-CCTG-A---C-----A---TA---A--C--A--T---GAG---TCCAAT-A-------G 6806
MON.NG.x.NG1 C--G---KGG--GGAG--C--T--G-A-GACA-G................................................GATAACACAACTGATGA-TAT---T-TC--CT--A------T----Y-TA---Y--C--A------GA----TCCAAT-A------T- 5422
MUS-1.CM.01.CM1239 C--A-----C-CTGA----C-G--G-GTGAG---------............................................................-CT---T-CA-ATT--AC------------TA---A--T---CAA---GA----AGCAG---CC-A--GG 6731
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---G--C-T-GTTGA----C-G--GAG-GACAGCTCA--G-G-GAGAATGAT................................................--T---T-TA-C----AC--C-----A---TA---C--C-----A---GAG---AGCAG---CC-A--GG 6759
MUS-2.CM.01.CM1246 TC-C--C-T-GT-AAA--CC-C--GAA-GGG--G-----G............................................................-CA---T-CA-T----AC--C-----T--TTAT--C------CAG---GAG---AGCAG---CC-A--GG 6866
MUS-2.CM.01.CM2500 TC-G----T-GTGGAC---T----GAGGGAT-GG-GC---.........................................................GA-G----CT-TA-C----A---C-----A---TAT-----C--ACAG---GAG--AAGCAG---CC-A--GG 6795
OLC.CI.97.97CI12 -ACA---G--TTGGAA---G--GC-TGT-C-A----C...............................................................-CA-G-T-CA--T--CA------------T--G--A--T----AT----A-T-T-C-GT--CA--T-AGC 6443
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 TAC--GG---TC-AGA--CC-CTGGTGTCAGA-AGC-A-C...................................................AATGTG---CAA-G-TTTA---G-CAC--------AA-TAG---ACAC---TTT---GA-CCAAG--A--GG--A--CT 6362
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 CACG-GG--CTC-AGA---C-TTGGTGTGAGA-AG--A-A-A-....................................AATAATAAGACTACTAAG-GGCAA-G-TTTA--CG-CA------T--TA-TAGT---CAG--ATT----GAGCCTAA--A--GG--A--TT 6440
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 TACC-GG---TCTAGA--CC-TTGGTGTGA-A-GG-AACA....................................AATTCTACAAATTCTACAAAA-AG-AA-G-TTTG-A-GGCAC--C--T--AA-TTC---ACA---ATTT---GA-CCAAAG-A--GG--A---T 6578
RCM.NG.x.NG411 CACA-GG--CTC-AGA---C-CTGGTGT-AG-CAGG-A--................................................AATAATACT-GGCAA-G-TTTA-A-GGCA---------AA--AGT--ACA----TT----GA-CCAAA--A--GG--A---T 6622
SAB.SN.x.SAB1 -G-A-GGG--G-T-AA--GG-GG-TTGTGA---GGGAAGGGAAAAATCAAACGCA.....................ACA............CATACTGTGG-A-G-T-CA---TCCA------T--------A--C-A-G----T---GAT--AACT-AT-GG--TA-CT 7147
SMM.CI.79.SIVsmCI2 GACA-GG---TC--AG---T--G-CTGTGA-CGA---.............................................GGTAATGGCAGTGAA-G---A-G-T-TA---ACCA---------A-----T--ACAGG-AT-A---GAC--ACAT-AT-GG--TG-C- 6432
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 GACA-GG---TCTAGA---T-GG-GTGTGA-C-A---.............................................AATAATGAGAATGAA-GT--A-GCT-TA---GCCA---C--T--AAGT------CA-G-AT-----GAC--ACAT-AT-GG--TG-T- 6341
SMM.SL.92.SIVsmSL92A GACC-GG---GCCAGG-----TG-GTGTGA---AG-C.............................................AACCAGACTGGCAAC-GTC---G-T-TA---GGCA----------AGTA-----CAGG-AT-T---GAC--ACAT-AT-GG--TG-TG 6370
STM.US.89.STM_37_16 -ACG-GG--CTCTAGC---C----CTGTGA-C-A.............................................AATGTCACTGGCGAAGAG-G---A-GCT-CA---G-CA---C--T---AGT--A---CA-G-AT-----GAC--ACAT-AT-GG--TG-CT 6924
SUN.GA.98.L14 -AAC---AGGG-TACA--AG-T-CTTGC-AT-G------C............................................................-CA-G-T-TA-----CA---C--TGAT---A-T--------A-A---C-AT----GTATTA-GC-AAATG 7109
SYK.KE.x.KE51 ---C-----C--GTCA--------GAG-GAG--A......................................................GGAAATGAA-GTTAT--CT-T--ACAGCA------T--TAGT--A--GCGCA-T--T---GA---ACAGA-T---CGC---T 6539
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM T--C--C-----GGA---CT-G--GAA-GAG--A......................................................GGCAATAGT-G-TAT---T-CC--TT-CA------T--AAGT--T--AT-CGCA--A---GAG--ACAGA-----C-A--CT 6843
TAL.CM.00.266 TCAC-GG--CCT-GCA--CC----GAAGGA-CCAGGCA--GGATCC......................................................TT----T-TGCC---G-A--C--TGTG-----T--AG----A--T---GA---AACTCA--ACC--G--T 6652
TAL.CM.01.8023 TCA--GG---CT-GCA--CT----GAAGGA-CCAGGCA--GGCAAT................................................GACT-ATA----T-TGCA---G-A--C--TTTG-----A--AG-T-----T---GA----AC-CAT-A-C-AG-GT 6196
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TAC--GG---G-T-AG--GT-GG--TGTGAGA-GG-AA-C-AC...ACCACAGGC.....................ACGAGA..................G-T-G-T-CA---TTCAC--C---GA---T--A--A-A-G-A--T---GAG--AACT-AT-GG--TA-CT 6936
VER.DE.x.AGM3 GG-G-GGA--G-TGCA--A--C--GTGT................................................AAGAAGGGTAACAATTCTAAC-GAGAA-G-T-TA---TTCA------TGAT-----T--A-A-G-A------GAT--AAC--AT-GG--TGAGT 6471
VER.KE.x.9063 -G-A-GGA--G-TGCA--G--CTATTGT-AGA-C-GCTC--GCTCTAACTCTAGC.....................ACAAAA..................GAA-GCT-TA---TTCAC-----TGAT-----T--A-A-G-A------GA---AAC--AT-GG--TGAGC 6973
VER.KE.x.AGM155 -G-A-GGA--G-TGCA--A--CT-TTGT-AGCG--G-ACAT-GCATAATGGGACA.....................AAA.....................GAG-GCT-TA---TCCAC-----TGAT-----T--A-AGG-A--T---GAT---AC--AT-GG--TGA-T 6953
VER.KE.x.TYO1_patent GG-G-GGA--G-TGCA--A--CTATTGC-A-A----GAC--A-AGCACTAGCAAA.............................................GAG-G-T-CA---TTCA------TGA------T--A-A-G-A--A---GAC--AAC--AT-GG--T-AGT 6952
WRC.CI.97.97CI14 --C----AGAGG-GA----G-GG-TTGT-ATA-----AG-............................................................GAA-GCT-TA-A-ATCAC-----TGAG--------A-AG--A-A-----A---A-G--GGCAG--TGA-C 6944
WRC.CI.98.98CI04 --C----AGAGG-GA----G-GG-TTGC-ACA-A----GG---.........................................................GAA-GCT-TG-A-ATCA------TGAA--T--G--A-A---A-AT----AG--A-GT-GGCAA--TGA-C 6992
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 G-CC---AGAGG-GA----G---G-TGC-C-C-AC--................................................GGTAATGGTACACAA-CT-G-T-CA-A-ATCA------TGAG--T--A--CCAT----AT----A-----C--GGCA---TGAGC 5888
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H1B.FR.83.HXB2 TTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCA......TGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAA 7025
Env I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T__G__P__.__.__C__T__N__V__S__T__V__Q__C__T__H__G__I__R__P__V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S__L__A__E_
H1A1.UG.85.U455_U455A ----------------------A--------------------G-----GG--CCTGA-----------A---G---......--C-GG--------------------------------C-A------G--------------------------------------- 6470
H1C.ET.86.ETH2220 ----T--------------T--A-------A------------G----GAG-------A----C-------------......--CCAT--------------------C-------------AA-----G--------------AT----------T---A-------- 6428
H1D.CD.84.84ZR085 ----------------------A-----------A--------G-----CG----A-G---------------C---......--C-A----------T-------------------------------G--G------------------------------------ 6567
H1F1.BE.93.VI850 -C--T--------------T--A-------A---A---------------G----A-GA--------G-----G---......--C-AG----------------------------------AA-----G------------T--T-------------C--------- 6347
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------------------T--AA--------------T----G----GGG-----GA-------------------......----A---------T-------------------------A------G--------------A--AC-G---------T-------- 6449
H1H.CF.90.056 -------------------T--A-----C--------------G-----C-----A--A---------------TT-......--------------T--------------------------A-----G-----------------A--------A--C--------- 6356
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----------------------A---------------------------G------AT---------------T--......--C-A---------T-----------------C-------A------G--------------A---C-----------A-------- 6338
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----------------------A-----C--------------G-----GG----A-G---------G---------......----A-----------------------------------AA-----G-----------------------------C--------- 6233
H1O.BE.87.ANT70 ----A-----C--------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C-GC-CAGAA--T-----------CA--......--C-G---CA-A-CGGT---TACT-----------C---------AC----AGT-----G--AA-A--------G-CA--CT-TA-- 7060
H1O.CM.91.MVP5180 ----------C--------T--AA-A--A-A---C--CT-T--G------G-C-CAGAC--T-----------C-T-......--CCAC---A-TTCAGTG--TACT-----------C--C-A----AC----AGT--------AA-AC-G-----G-CA--CT-TAG- 7059
H1O.CM.94.BCF06 -C-----------------T--A--A--A-A---C--CT-T--G--------C-CAGAC--T-----------C-T-......---C-C---A-TTCAGTG--TAC------------C--C-A----AC----AGT------T-AA-AA-G-----G-CA--CT-TAG- 7086
H1O.CM.96.96CMA102 ----A--------------T--A--A--A-A---T---T-T--G-----C----CAGAA--------------CAT-......--C-A---CA-T-CAGT---TACT-----------T--C-A----AC-A--AGT--------AA-AC-------A-CA--CT-TA-- 6523
H1O.CM.98.98CMA104 ----A---A----------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C----TAGAA--T-----------CA--......--C-AC--CA-TTCAGT---TACT-----------C--C-A----AC-A--AGT--------AA-AC-------G-CA--CT-CA-- 6516
H1O.CM.99.99CMU4122 ----A-----C--------T--A-GA--A-A---C--CT-T--G------G-C-CAGAA--T-----------T-A-......--C-G---CA-T-CAGT---TACT--C--------C----A----AC----AGT--------AG-A--------G-CA--CT-T--- 6497
H1O.CM.x.pCMO2_3 ----A-----C--------T--A--A--A-A---C--CT-TC-G-----C-GCCCAGAA--T-----------TGA-......--C-GC--CA-T-CAGT---TACT--C--G-T---C---------AC----AGT--------AG-A--------G-CA--CT-TA-- 7079
H1O.FR.92.VAU ----------C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G------G-A-CAGGA--T-----------T-TC......----A---C--T-CAGT---TACT-----------C--C-AA---AC----AGT--C-----AA-AC-------GGCA--CT-TA-G 6599
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----A-----C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G-----C-GC-CAGA---T-----------C---......--C-AC--CA-T-CAG----TACT-----------C--C-AA---AC----AGT--------AA-A--------G-CA--CT-T--- 7098
H1O.US.99.99USTWLA ----------C--------T--A--A--A-A---T--CT-T-----C---G-A-CAGG---T-----------C---......----A---CA-TTCAGT---TACC-----------C--C-A----AC----AGC-----C--AA-A--T-----G-CAA-CT-TA-- 6519
H1O.US.x.I_2478B ----A-----C-----C--T--A--A--A-----C--CT-C--G-----C-GC-CAGA---T-----------CA--......--CCAC--CA-T-CAGT---TACT-----------T--C-A----AC----AGT-----G--AA-A--------A-CAA-CT-G--- 7128
H1N.CM.02.DJO0131 ----A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGCA-AT--T-----------GGA-......----A------G--T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------G--CT---ATA-- 6509
H1N.CM.95.YBF30 ----A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AC--T-G-----AT---AGC......-----------G--T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT--AATAC- 6618
H1N.CM.97.YBF106 ----A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AT--T-G-----AT---AGC......-----------G--T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT---ATAC- 6591
H1P.CM.06.U14788 -A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G-CAGGA--T-----T--------T......----AT--GACAGTT-T-AC---C----------------A----AC---G-----A---T-AA-AC-C-----A-C-------A-G 6538
H1P.FR.06.RBF168 -A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C--KC-G-MAGGA--T-----T--------T......----ATC-GACAGT--T-AC---C----------------A----ACR--R-----A---T-RA-AC-------A-C---------G 6507
CPZ.CD.06.BF1167 ----T--T--G--C-----T--AC-A--A-A---T--G-----G-----AG--G-A-AT----GG----A----AAC......-------CA--G--G-TT-----T---------A-T--ATTT---A-GA--G-T--AGCTT-A-AT--------GTC-G---A---- 7147
CPZ.CD.90.ANT ----T--------------T--A--A--A-A---T--AT-G-G----G-AG--G--GAT--T-CA---GT---GATG......----A-------TCAGT------T--C--T--------A--C---A-G--GG----ATGGT-A--A--------A-C-TACCA-AC- 6478
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ----A--------------A--CC-A--------A--CA-G-----C---G-GCCAGAT--T------------AA-......----G----A-A--T--------------T-----C--C-A------G---A-T--A--RT-AA-TC-T-----A--------T--G 6594
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----A---T----------A--AC-A--A-----C---A-----------G--C-AGAT--T--------T--GGA-......----AC-----A--T--T-----------C--------A-A------GA----C--A--GT--A-CC----------CT-----AC- 6574
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ----T--TT-C--------A--A-----A-----CC--T-----------G-CC---AT-----G----A---GA--......----G------T--------G--T-----------T----A---T-----C--T--C---T-C--C--G-----A--C--G------ 6575
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----A--------C-----A--A--A--A-----AC-C------------G---TAGAT-A---A--G-AT-A-A-T......----A------A--T--------T-----------C----AA-----G-C-A-C--C------A-T--G-----G---AC------C 6555
CPZ.CM.98.CAM3 ----A--------C-----AA-CC-A----A---A--CA-G-----C----TGCCA-AC--T------------A--GGAAGA----AC---A-A--------C--------T-----C--C--A-----G---A-T--A---T--A-CC-T-----A---G----C--- 6471
CPZ.CM.98.CAM5 ----A--------C-----A--CC-A--------A--AA-G---------G--C-A-A---T---------------......---------A-A--------------C--T-----C--A--A---------A-T--A---G--A-CC-T-----A--C-----T--- 6735
CPZ.GA.88.GAB1 ----A-----C--------A--A--A--G-----A-----T-----C---G----AGAC--TTCA----A---TAA-......-----T-----A--T-----G--T----------------AA-----G--TA-C-----GT-A--TA-T-----A---T----T--- 7086
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----A--------C-----A--A-----C-----CC-GT-G---------G----AGAT-ATCCA----A----AAG......----A------A--T-----G--T--C-------------A----ACT---A-T-----GT--A-AC-C--------CT-------- 6430
CPZ.TZ.00.TAN1 -------CAGA--C-----T--A--A--C-----CC-GT---------GAG--C---AT----CA--G-A-----A-......--CT-C------TCAGT---T--C-----------G---TAT--TA-GA--G-C--AGC-T-A-AC--------GTCC--G-A---- 6669
CPZ.TZ.01.TAN2 -------CAGA--C-----T--A--A--------C--GT-----------G--C-AGGT-AT-CA--G-AT--GA-C......---T-C-----G-CAGTG--G--C--C------------TTC--TA-GA--G-C--AGCTT---AC--------G-CAT---A---- 6701
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------TAGA--C-----T--A--A--G-A---T--G------------G--GCA-AT--T-CA--GG-----GA-......--C--------A--TGT---C--C-----------G--A-T---CA-GA--G-CT-ATGGT-A-AT--------A-CATAT-A-A-G 6699
CPZ.TZ.09.UG38 ----T--TAGA--------T--A--A--A-A---T--GT-G--------C-G-GCA-AC--T-CA---GT----A-T......----AC-----A--TGT------T--C-----------ATAT--CA-GA--G-C--AGCCT-A-ATC-------A-CA--T-A-A-G 6628
CPZ.US.85.US_Marilyn ----A-----C--------A--AC-A--C-----C--C------------G-A--AGAT-----A----AG---GAG......----A------T--T-----G--G-----T-----C--A-AA-----G--GA-T--A--G--CA-AA-----------T-----ACT 7069
MAC.US.x.239 --AGAT-TAGG--------A--TC-A----A---TT-G--T-G-------G-C-CA-AT-ATTCA--CTTTATG--TAAA...---T-T--G--GGTGGTCTCTTC---C---AGGATG--GGA-A--CAGACT--T---TGGT-TGGC--T-----A-C-AG------- 7452
Env I__R__F__R__Y__C__A__P__P__G__Y__A__L__L__R__C__N__D__T__N__Y__S__G__F__M__P__K__.__C__S__K__V__V__V__S__S__C__T__R__M__M__E__T__Q__T__S__T__W__F__G__F__N__G__T__R__A__E_
H2A.DE.x.BEN -GAGGT-TAGA--C-----A--AC-G--C-----CC-AT---G-------G---CC-AC-ATTCA--CTTT-A---TAAG...--C--T--A--AGTAG-T-CTTC---C---AGGATG--GGAAA-GCA-ACT--T---TGGT-TGGC--T-------C-AG------- 7534
H2A.PT.x.ALI -AAGGT-TAGA--C-----A--AC------AC--CC-A----G---CG--G---TC-AT-ATTCA--CTTT-C---CAAT...--CT-T--A--AGTAG-T-CTAC---C---AGGATG--GGA-A-GCA-ACT--T---TGGT-TGGC--T-------C-AGG------ 7515
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -GAGGT-TAGA--------A--AC-G--------CC-G----G---C---G---CC-AT-ATTCA--CTTT-AG--CAAT...---T-T--G--AGTAG-T-CTAC-------AGGATG--GGAAA-GCA-ACC--C---TGGT-TGGC--T-------C-AGG------ 6961
H2B.CI.x.EHO -AAGAT-TAGG--------T--CC-A--A-----TT-G----G---C---G---CT-AA-ATTCA--CTTCATG--CAAC...----GT--G--AGTAGT-TCT-TG...TACAGAATG--GGAAA--CAGACC--T--ATGGT-TGGC--C-----T-CAAGG------ 7493
H2B.GH.86.D205_ALT -AAGGT-TAGG--------T--CC-G--G---TTTC-A----G-------G---CC-AC-ATTCA--CTTCATG--CAAC...--C-GT--G--AGTAG-GTCCTCC--C---AGAATG--GGAAA--CAGTCC--T--ATGGT-TGGC--C-----T-CAAGG-----G 7501
H2G.CI.92.Abt96 -AAGAT-TAGA--------T---C-A--G-----TT-G----G-------G---CT-AC-ATTCA---TTT-C---TAAT...--CT-T--A--AGTGGTCTCTAC-------AGAATG--GGAAA--CA-ACC--T--ATGGT-CGG---T-----A-CAAGG------ 6865
H2U.FR.96.12034 -AAGAT-TAGG--------A---C-A--C-A---TC-GT---G-------G---CT-AT-A-TCA---TTTATG--TAAT...--CT-T--A--AGTAGTCTCTAC---C---AGAATG-GGG-AA--CA-ACC--T---TGGT-TGGA--T-------C-AG-T----- 6994
COL.CM.x.CGU1 --AGG-C-GGG-TC-----AG-TC-A--A-ACAT-C--T---G----G--G----A-A--GGG----G------G--......--C-AC-----G-CAG----GTCC-----C----AGT---ATAT-AC---CATGT----TG-AT-AG-C----C-TCAAA--AGTTG 6432
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -CAAA---AGG--C-----A--A-----A-A--GTC-AA-G-G----G--G-C--A-AT--------T-------TT......-----C-----GTCTG----GGC-------A-CTT---ACACA--A-G-C---C--CTGGT-A-A---C-----GTCAGAT-AG--- 6895
DEB.CM.99.CM40 --AAG--CAGG--C-----A--A-----A-A--GTC-A----G----G--G----A-AT--T-----T-----GTT-......--C-AC--C--G-CTG----GGC-------A--CTC--ACACA-CA-G-C---C--ATGGG-A-AA--T-----GTC-GAT-AG--G 6765
DEB.CM.99.CM5 --AAG---AGA--C-----A--A-----A-A--GTC-GT---G----G--G-C-GA-AC--T-----T--C--CTTG......-----C-----G-CTG----GGC-------A--CTC--ACATA-CA-G-C------ATGGA---AA--C-----TTCAGAT-A---- 6716
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -CAAA---AGGATG-----A--A-----C-----TC-C--T--G------G--C-TC-T-GG-G---GTAT--C-TT......----A----A-GTCAG--AG-GTG------G---AG--ACACA-CA-G-CCAGC--CTGGT--A-CA-G--CA-T-CAG---A-CTT 7076
DRL.x.x.FAO -GAAAT-CAGA-TG-----T--AC-A--A-A-ATAT-G----GG------G-A--ACTAAAT-TAA-T-GTAAG.........----A----A-A-CAG----G--G-----TAGACAT--GCCTG-CAC-A-C--T-GC--TT-TGGC--C-------CAAAGCAT-GT 6785
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -A--T-----G--------A--A--A--C-A-C-CC-G--G---------G--G-ACAA--T-----T------GA-......--C-AC-----GTCA-T---T--T-----C-----G--C------AC---C--C--A--GT--A-AC-C-----A-C-T-----A-- 6517
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -A--T-----G--------A--A--R--C-A---CC-GA-G---------G----ACAA--T-----T------GA-......--C-A------GTCA-T---T--T-----C-----G--C------AC---C--C--A--GT--A-AC-C-----A-C-T-----A-- 6582
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -AAGAG--AGA--C-----A--A--A--G-A---TT-G------------G-----GAT-AT-GA--CTTT-CT---AAG...--C-AG-----TTCAGT---G--T-----TAGATT---C-ATA-TACTA--A-T--AGGGA-AGGA--------T---AG-T----- 7011
GSN.CM.99.CN166 ----------C--C-----T--AC-C--C-A---T--G--------C---G--GTT-AT----CA---GT---CA--......--CTAC-----GTCAG-----ACC--C--------C---CAA--CT-----G----ATGG--C-AT--------G-CCTATCAGCC- 6959
GSN.CM.99.CN71 ----------C--C-----T---C-C--C-----T--G--------C---G--GCC-AT----CA---GTG--CAAG......---T-C-----ATCAG-----AC---C--G-----C---CAA--TT-----G----ATGG--T-ATC-------G-C-TATCAGCC- 6950
LST.CD.88.SIVlhoest447 C-TATT-TAGGCT------A--A--A--C-A-AT-C--T----G--C--CG-A--ATT-AATTTCTC-G-TAAT.........-----C---A-A-CAG--ACC-CT--C---G-CTAT--G-TTAGTTC---GAGT-G-TTCT-TGGC--T-----A-CCAATCATAC- 6139
LST.CD.88.SIVlhoest485 C-TATT-TAGGCT------A--A--A--C-A-AT-C--T-------C---G-A--ATT-AATTTCTC-G-TAAT.........-----C---A-A-CAG--ACT-CT--C---G-CTAT--G-TTAGTAC---GAGT-G-TTCT-TGGC--T-----A-CCAATCATAC- 6136
LST.CD.88.SIVlhoest524 C-TATT-TAGGCT------A--A-----C-ACAT-C--T-------C---G-A---CTAAA-TT-TC-G-TAAT.........-----T---A-A-CAG-TAC--C---C---G--TAC--G-TAAGTTC---TAGT-GCTTCT-TGGC--T-----A-CCAATCATAC- 6142
LST.KE.x.lho7 C-TATT-TAGGCT------T--A--A--C-A-AT-C-AT-G-G---C---G-AC-ATTAAA-TT-A-T-A-AA-.........---GA----A-A-CAG-TAC--C------TGGATAT--GCTTAGTAGT---AGT-G-TTCT-TGGC--T-----A-C-AATCATACC 7208
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..TGT--TTTAGG-----TG--TC-A--A-A--TC--GT---G--A----G-G---TTAAAT---AAT-A-TTG.........----GC---A-ATCAG----G--G-----T--GCACT-AGTAG-CAC----AGT-GCTTTT-TGGC--T-----A-C-A-GCATA-G 6536
MND-2.CM.98.CM16 -AAAAT-TAGACTG-----A--TC-A--A-A--TTC-CT-G-GG--CCTAG-A-GATT-AATGTCTCT-A-AA-.........-----C---A---CAG-------G--------GCC-T-GCCAG-CACCACC------ATGTGTGGA-CT-G---G-CAAA-CAT--T 7115
MND-2.GA.x.M14 -GA-AT-TAGA-TA--------TC-A--G-ACATTC-G----G----CG-G-G--ATT-AAT--AACT-A-TT-.........---G-C------TCAG-------G-----TG-CCC---GCCTG-TACTA--------ATGT-TGGC--T-----A-CAAA-CATA-T 7041
MND-2.x.x.5440 -GA-AT-TAGG-TG-----A--CC-A--G----TCT-A------------G-A--ATT-AA---GAC--A-TT-.........---GGG-----GTCTG----G--G--C---GCACCGC-GCCAG-CAC-A-C--T--AATGT-TGGC--C-----A-C-AAGCAT--T 6742
MNE.US.x.MNE027 --AGAT-TAGG--------A--TC-A----A---TT-G--T-G-------G-C-CA-A--ATTCA--CTTTATG--TAAC...---T-T--G--GGTGGTCTCTTC---C---AGAATG--GGA-A--CAGACT--T---TGGT-TGGC--T-----A-C-AG------- 6923
MON.CM.99.L1_99CML1 ----TT-G-----------A--CC-A--C-A---TT-AT-G-G----G--G-CCCCG-C--T-CG---CA---GAGT......---T-T-----TTCTG-----AC------T----CT--CCAA--TA-----G-T---TGGT-C-A---G--CA-T-CGGGTAAT-CT 6970
MON.NG.x.NG1 ----T--T-----C-----T---C-C--C-A---T--AT-G-G----G--G--CCAK-C----CA--GCAGAACAAT......--CT-R------TCAG-----AC---C--G-----T--A-T----A-------T---TGGT-T-A-C-T----CT-CCTCT--CAC- 5586
MUS-1.CM.01.CM1239 ----G-----A--C-----A--T--A--G-A-T-TC-AT-G---------G--GCT-AT--T-CA---CA----AA-......----AC-----G-CAG-TACG--T--C--G-----C--ATTA--CT-G--TG-T--CTGGT-A-A-C-T-------CATATTT---- 6895
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ----G-----A--C-----A--C--G--G-ACAGCT-G--------C---G--GCC-AT--T-C---GCA----GA-......----AT-----G-CTG-TAGG--T--C--G-----C--ATTA--CT-G--TG-T---TGG--A-A-C-T-----A-C-TATTT---G 6923
MUS-2.CM.01.CM1246 -C--A-----A--C--------T--A--A-A-AGTC-CT-------C---G--GCT-AT----CA---CA---CATT......----AT-----A-C-G-TAGG--C--C--T----AC--ATTA--GC--A-TG-T---TGG--A-AA--G-----T-CCTACCT-CC- 7030
MUS-2.CM.01.CM2500 -------------C--------A--A--A-A-AGCT-GT-----------G--GCT-AT----CA---CA---CAA-......----GG-----A-C-G-TACG--T--C--G-----C--ATT----C----TG-T---TGG--A-A-C-------T-CCTACTT-CCT 6959
OLC.CI.97.97CI12 AAATGG-GA-G-TG-----A--AC-A---AGG-T-C--A----G----------G---AGAA---CC-...............--C-G---CA-TTCAG----TACT--C--C-CGCC-C-GTCAG--AC---GAGT-G-TTCT-TGGC--T-----T-C-AG-CATA-G 6598
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --AGGT--AGA--C-----T--AC-A--C-----CT-G--------C---G--T-T-AT-A--CG--TTTT-ATA-T......---CAT-----A-CAG-TACTTC-------G-CATG--A-ACA--AC---G--T---AGTT-TGGA--------ATCAA--AGT--- 6526
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --AGG--TAGA-----C--T--AC-A--A-----CC-AT-GGT---C--AG----A-AT-AT-CA---TTT-ATA-C......---CAT-----G-CAG-CACTTC---C---G--ATG--A-ATA--AC---------CTC-T-TGGAC-------ATCAA-TAGT--- 6604
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --AGGT--AGA--------T--AC-A--G-----CT-A--GGTC--C--AG----A-AT-AT-CA--CTTT-ATA-C......---GTT-----T-CTG-CACTTC---C------ATG----ATA-TACT--GG-CT-AGGGT-TGGA--------ATCAA-TAAT-T- 6742
RCM.NG.x.NG411 --AGGT--AGG--------A---C-A----A---C--A--G------CT-G--GCA-AT-AT-CA--CTTT-ATA-C......---CA------T-CAG--ACGTC---C-----CATG--A-ATA--AC------C--ATC-T-TGGA--------ATC-A-TAGT--G 6786
SAB.SN.x.SAB1 --AGGC-TAGG--------T--A--A----A---TT-G----G----GCAG---CAGAT-ATTCA---CATAAGG--......----GG-----A-CAGT-TC-GCT--C--TAGGTT---C-ATA-TACT---AGC--AGG-A-AGGAA-T-----T---TAT-T--C- 7311
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --AGAT-TAGG--------A--AC-A----A---TT-G----G-------G---CA-AT-ATTCA--CTTT-A---TAAT...--C--T--G--AGTGGTCTCTAC------TAGAATG--GGAAA--CA-ACC--T--ATGGT-TGGA--T-----A-CAAG---T--- 6599
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -AAGAT-TAGA--C-----A--AC-A--A-A---TT-G--T-G-------G---CA-AT-ATTCA--CTTT-C---TAAT...--CT-C--G--GGTGGTCTCGTC---C---AGGATG--GGA-A--CAGACC--T---TGGT-TGGC--T-------C-AGG------ 6508
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --AGAT-CAGA--------A--TC-A----A---TT-G--T-G-------G---CA-AT-ATTCA--CTTT-C---TAAT...--CT-T--G--AGTAGTTTCTTC---C--TAGAATG--GGAAA--CA-ACC--T---TGGT-TGGT--T-----A-C-AG------- 6537
STM.US.89.STM_37_16 -AAGGT-TAGG--------A--AC------A---TT-G--C-G---C---G---CA-AT-AT-CA--CTTT-C---TAAT...--CT-T--G--AGTAGTCTCCTCG-----TAGAATG--GGA-A--CA-ACT------TGGT-TGGC--T-----A-C-AG------- 7091
SUN.GA.98.L14 C-TA-T-CAGGCT------A--T--G--G-A-AT-T-AT---G----G--G-A--ATTAAATGC-ACT-AGAA-.........----A----A-A-CTG-TACC-CT-----TA--TAT--G-CAAGTAC---TAGT-GCTTTT-TGGC--T-----A-C-AG-CATA-G 7270
SYK.KE.x.KE51 -------T--A--C-----T--AC-G--A-ACT-AC-GT-G---------G---CAGAA--TG-A---GAT-CTGAG......---CA------A-CAG----TTC---C------CCTT-C-ACA-TT-G-CTAGT--ATGGT-T-A-----------CCTATAA--C- 6703
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ----G--T--A--C-----T--AC-G----ACT-AT-GT-G-----C---G---CA-AT--TG-A---GAC-ATGTC......-----------A-CTG-----TC---C-----G-A-T-C-ATA--T-G-CTAGC--ATGGT-C-AAC-G-----G-CCTACAA--C- 7007
TAL.CM.00.266 ----T-----G--C-----T--A--A--C-----CC-GA----G------G---GCC-A-GG-CA--T-G----AAG......---CAC--CA--TCAG-------C------G-CCCT--C-CCA--A---C-G-T--GTGGT-AA-TC-C-----G-CAAAG...--- 6813
TAL.CM.01.8023 ----A--T--G--C-----T--A--A--C-----CC-GA----G------G-C--CC-A-GG-CA--T-G---CAAG......---CAT--CA--TCAG-------C--C---G--CCC--C-CCA-CA---C-G----ATGGT--G-TC-------T-CAAAG...--- 6357
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -AAGAT--AGA--C-----A--A--A--C-----T--CT----------GG---CT-AT-AT-CA---TTT--TGTT......----G------TTCAGT---TAGT-----TGGATTG--G-ATA-TAC---GAGCT-AGC-T-TGGCA------------AG------ 7100
VER.DE.x.AGM3 -AAGAT--AGG--C-----------A--G-----TT-AT-------C--CG--T-TGAT-ATGCA--GTTTAAGA--AAC...---T-T-----TTCAGTG--G--T-----TA-CTTG--A-ATA--AC---GA-T---GG----T----G-----G--CTACT----G 6638
VER.KE.x.9063 -AAGGC--AGA--C--------A--A--A-----TC-GT-------CC--G--C-TGAT-AT-----TTATAAG-A-AAT...----GT-----TTCAGT------C-----TGGACTT--G-ATA--AC---T--T--AGG---A-----G-----A--CTATT-T--G 7140
VER.KE.x.AGM155 -AAGAC--AGA--------T--A--A--A-AC--TT-G--T---------G--TG-GAT-ATGCA---TTTAAG---GAA...---T-T-----TTCAGT---G--T--C---AC-TT---G-ATA--AC----A-C---GGT---T-A--G-----A--CTATT----- 7120
VER.KE.x.TYO1_patent -GAGGT--AGG--------T--A--A----A---TT-G------------G--G-AGAT-AT-----GTATAA--A-AAT...--CT-------ATCAGT---G--T------GGCTT---G-ATA--AC---GA----AGGGT--T--C-G-----A--CTATCAT--G 7119
WRC.CI.97.97CI14 AATAT---AGAATG-----T--AC-A--A-CA-TTT-GT-G---------G-G--ATT-AA-TCCTCT-AGCT-.........---GAG------TCAG-----ATG------G-CATG--G-CAG--ACCA-TAGT-GCTTCT-TGGA--T-----A-C-AG-CATA-G 7105
WRC.CI.98.98CI04 AATATG--AGAATG-----T--AC-A--A-C--TTT-G--T---------G-GCCCTTAAA-TCCTCT-A-TT-.........---GAG-----ATCAG-----TT---C---G-CATG--G-CAG-TACTA-TAGT-G-TTCT-TGGA--T-----T-CCAG-TATA-G 7153
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AATA----AGAATG-----A--AC-A----A--TAT-AT---G-------G-A--ATTAAAT-G-A-T-AGCT-.........---GAG-----TTCTG----TACT-----TG--TT---G-CAG--ACTA-TAGT-GCTTTT-TGG---T-----A-C-AAGTAT--T 6049
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V3 loop start
H1B.FR.83.HXB2 GAAGAGGTAGTAATTAGA........................TCTGTCAATTTCACG...GACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACACATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAAT...ACAAGAAAAAGAATCCGTATCCAGAGAGGACCAGG 7165
Env _E__E__V__V__I__R__.__.__.__.__.__.__.__.__S__V__N__F__T__.__D__N__A__K__T__I__I__V__Q__L__N__T__S__V__E__I__N__C__T__R__P__N__N__N__.__T__R__K__R__I__R__I__Q__R__G__P__G
H1A1.UG.85.U455_U455A AG---AA--AGG------........................----AA--------A...A-------A--------------------TGT--ATC-----A----C------T-C-----TT----T-CAAGA-A--AT-T-C-T-GGTA--GT...-T----T---- 6610
H1C.ET.86.ETH2220 -GT---AC-A--------........................-T--AA---C-G--A...A-------C----TA--------------T--TGA--------------C------G-------G---T---...------G----T--AA-G--A......-------- 6562
H1D.CD.84.84ZR085 ------A-C-----A---........................----AA---C----A...A------------T------------T--T--TCA------------------------G---T----A--G...GA----C----G-CA-C---A......----A--- 6701
H1F1.BE.93.VI850 ----GTA-------C---........................---CAA---A--T-A...A-T-----A-----------------C--T--TGA-------C-G---------------------------...-----G---G-T--A-A-T-A......-------- 6481
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -G-A-AA--AA-G-----........................----AA--------A...------A-C---GT---------------T--T-A-A-------------------C---------------ACA-TG-A--GG-T--GAATGGGA...-TT-------- 6589
H1H.CF.90.056 ---C--A-CA--------........................A--AAA---A--T-A...------A-C----A---------------T--G---C-A---A-C----CA-----C--G--T-----T---...--G----C---T--A-A-T-A......--G----- 6490
H1J.SE.93.SE9280_7887 -G---CA--A--------........................----AA--CA--T-A...--------C----A------------A--T--T-A-A-----------GTG---TAC-----T--T------...-----G---G-T--A-AC--G......-------- 6472
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------A--A-------G........................----AA---A-T--A...--T---A-A----A---------------T--TGA-A-----C----------------G--A---------...-----------T--A-A---G......-------- 6367
H1O.BE.87.ANT70 -G-A-A......--A---..................ATGATGG-AAAAG--A-TTT-...--AGG--GA----AT--C-----GACC--A---T-TA-CC--A-C--G-CC---GA------AC-A-TAG-CATA......C--GAG--GA-A--A......--T---AT 7191
H1O.CM.91.MVP5180 ---A--......--A---..................ATTATGGGAAAA---A-T--A...--ATCA--A--G-AT--C------ACC--A-----TC--A--A-C--G-CC--C-T----GAAGGA-TTGCA...GAGGT-C--GAT--ATA--CA......--T---AT 7193
H1O.CM.94.BCF06 -GGA--......--A---..................ATTATGGGAAGA---A-T--A...------A-A--G-AT--TG-----ACC--A-----T---A--A-C--G-CA-----G---AAAGGA-GAGG-...-A--T-C----G--AGCG-CA......--T---CT 7220
H1O.CM.96.96CMA102 -G---T......--A---..................ATTATGGGAAGA---A-T--A...----G---A----AT--TC----GACC--A--TT-T------AGT--G-CC---GAG-----AT----TCTA...T--GT-C--CAG--AA-G--A......--C---AT 6657
H1O.CM.98.98CMA104 -GGA-A......--A---..................ATTATGGGAAAAG--A-T--A...-CTGG-T--CGC-AT--CC----GACT--A--TT-TA--A--A-T--A-CC---GAG-----ATT---TCTG...--GGT-G--CAG--GAAG--A......--C---AT 6650
H1O.CM.99.99CMU4122 -G-A-A......--A---..................ATTATGGGAAAA---A-T--A...----G--GA----AT--------GACC--AG-TT-TG--A--A-C--A-CC---GAG-----ATGG--TC-G...T--GT-C--GAGC-GAAA--A......--T---AT 6631
H1O.CM.x.pCMO2_3 ---A-A......--A--G..................ATTATGGGAAAA---A-TT-A...----G---A----AT--C-----GACC-----TT-TA-----A-C--G-CC---GAG-----ATGG--TC-G...---GT-C--GAG--AA-A--A......--T---AT 7213
H1O.FR.92.VAU -GGA-T......--A-C-..................ATCATGGGGAAGG--A-TT-A...----G--GGG-G-A---CC-GA--ACC-----T--TGA-A-GAC---AGCA---GAG-----AGGA-GTC-G...----T-CG--AG--AATGGCA......--T---AT 6733
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -G-A-C......--A---..................ATTATGGGAAAA---A-TT-A...------ATG----AT--C-----GACC--A--TT-TA--A--A-C--G-CC---GTG----AAGGA--TC-G...T--GT-C--GAG--A-AA--A......--T---AT 7232
H1O.US.99.99USTWLA -G-A-A......--A---..................ATTATGG-AAAA--CA-TT--...AG---CT-AG-T-AT--CT----GACC--A--TT-TA--A--A-C--G-CC--C-TG--G--AGGA--T---...T--GT-C--GAG--GA-A--A......--T---AT 6653
H1O.US.x.I_2478B -G-A--......--A---..................ATAATAG-AAAA---A-TT-A...-CT-C--GC--C-AT--C-----GACCT-A--T--TA--A--A-C--G-CC--CCAG-----AGGAC-TC-A...GATGT-C--GAG--AATG-CA......--T---CT 7262
H1N.CM.02.DJO0131 ...--TA-T--T------...........................AAT---AGT............-G-GG--ATC-GT-G--G--ATG---TGAGATA--GAC---G-----------G--AGGG--T---...---G--GG-CAGG-A-AA--A......-----T-C 6628
H1N.CM.95.YBF30 --T-GAA-T--T------....................................-AT...--T-G-CAC-GT-ATC-GT-G--G--ATG---TGAGA-A--GCC---A-----------G--AGGA--T---...---G--GG-CAGG-G-AG--A......-----T-C 6740
H1N.CM.97.YBF106 --T--TA-T--T------..........................................C-TC---GGGGT-ATC-GT-G--G--ATG---TGAGA-A--GTC---A-----------G--AGGA--T---...---G--GG-CAGG-G-AG--A......-----T-C 6710
H1P.CM.06.U14788 -G----CCCT--G-A-TT........................A--CAG---G-GT-A...--T-CA-GA---GT---C------A-AT-A--TGAGAG---GTC-C-C-CC----T------AGGT--T--C...------GG-CA-G-G-AAC-A......---GTCAT 6672
H1P.FR.06.RBF168 -R----CCCT--G-A-TT........................A--CAA---G-GT-A...----CAAGAT-TGTT--C------A-AT-A--T-ARAA---GTC-C-C-CC---GT------AGGT--T--C...------RG-CA-G-G-AA--A......-----CAT 6641
CPZ.CD.06.BF1167 -G---AAC-AAGGCATAC........................-A---AG-AGC--AACATA-TGCAC-ATT-TTA----A-T-CA-TAAAGCA--GGTCT-TA-C--A-C----GT-------GG------C...------GG-CAGG-A-AG--A......--G----- 7284
CPZ.CD.90.ANT A-CACTTC----G-A-TG........................AA--GTCGCAAA-AT...--ATC--TGCTTGTA-G-T-T-G-A-AGAATT-GA-AACT--AC-----CA----T------AGGA--T-GGACAGT----...-ATC-A-AA--A......-------- 6612
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 A-CAGCACGAYTGY---G........................A---AAS-CA-G-MA...R-A-TG-A-R-G-----C---------T-TC-T-A-AGG--CC-G--G-CA----T------AGGA--T--C...-GC---GG-CAG--A-AA--A......-------C 6728
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 TC-A-TA-C-----A---...........................AAT----CA-AA...---.........--AC-CT-G--G--AT-A--TGA-AG-A-CCC---A-----C--------AGGA--T--G...------GG-CA-G-A-AA--A......-----T-- 6696
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -G-A-CAAGACTG-AGTT........................AGG--A-GAAGT-AA...TCT---A-AG-G--T--C--T--G-----AGCT---G-AA--T-T--C--------C----TAGGT--T--A...--C-T-G-GG-C--A-C---A......--G----- 6709
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A-TC--ACT--GGCC---.................................A-AGAC...CCTTCA-AG--TTTAGC----A-------C--AGATC-A---A-G----CA----GG-----AGGA--T--C...------GGTCA---A-AA--A......-------C 6680
CPZ.CM.98.CAM3 A-CA--ACTA-TGC----..........................................AGG--C-GGT-C-R-T-CC-GA-N--RT-TC-G-ANN-G--CAGC--A--------------AGGA--T-NC...-GC---GG-CA---A-AG--A......-------- 6590
CPZ.CM.98.CAM5 --G-G-CCC-CTG--GCT...........................AGA-G-GAAGAT...CTA-GACAC----T---T---A----AT-T--AGA-GGGA-TA-C--A-T-----TG-----AGGA--T--C...-GC---GG-CA-C-A-AG--A......-------- 6866
CPZ.GA.88.GAB1 -G-A-CA--ACTG-A---........................GTG-AG---AAGT-A...A-A---A--G-TGT-TGG-----------AGTAGA-G-A--TAGTC-A------CAT-----AGGA------...-----GGG-GAGG-G-AG--A......--G----- 7220
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----A-AG--GG-GTTC...............AGAACTAAGAA-A-G-CAGCTC-A...-GTCTCAG-G-C--AG-T---------T-A--A-GGG-AA-TCCC--------C-GT-----AGGA------...---G---G-GC---AAACC-T......A-C----- 6573
CPZ.TZ.00.TAN1 -----AAC-AA-GC-TAC...........................T-TGT-AAT--C...TCAGT-AA--C-C--T--T-----A-AT-T--TGT---AA--A-TT-A-CG---GA----A-AGGA------...------GGTCA-G-A-AG--A......--T----- 6800
CPZ.TZ.01.TAN2 A-T--AAC-AA-GC-TAC...........................T-TGC-GATGTC...A-TGTCAA-CCGC-TT--C-----A-AT-T--TGA---A---TC-T-A-CC---GAG---A-AGGG------...------GGCCA-G-A-AG--A......--T----- 6832
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --GA-AACGAAGG-GTAT...........................CAT-CAAATGTA...ACA---AA-CC-C-AC--T----TA--T-C--TGAGA-AA--C-C--A-CC---GA----A-AGGG------...------GGTCAGG-A-AG--A......-------- 6830
CPZ.TZ.09.UG38 C-CA-CAC-AC-GC-TAT...........................T-TGCAACAC-C...ACAC-CAA---GC-AC-GT-GA--A-AT-C--T-AG--A-----C--G------------A-AGG---T---...T----GGG-CA-G-A-AA---......--T----- 6759
CPZ.US.85.US_Marilyn A--A-T--TACTG-A---..............................-G-AAA......A--TT---AG-C-TT--TC-------AT-CTCAGAGGGA--CA-T--G-C-----TT-----AGGA------...---GTGGG--ATG-A-AAC-A......-------- 7194

V3 loop start
MAC.US.x.239 A-TAGAACTTAT---TAC...........................TGGC--GGT-G-...--T---AGG-CT-TA--T-GTT--A-TAA-T-TTATAA-C--AC---G--A----G------AGGA--T--G...---GTTTT-CC-G--ACC--T......ATGT-T-- 7583
Env _N__R__T__Y__I__Y__.__.__.__.__.__.__.__.__.__W__H__G__R__.__D__N__R__T__I__I__S__L__N__K__Y__Y__N__L__T__M__K__C__R__R__P__G__N__K__.__T__V__L__P__V__T__I__.__.__M__S__G
H2A.DE.x.BEN A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GG--GA...--T---AGG-CT-T---T-GCT--A-CAA-T-TTATAA-C-CAC---GCG-----AG-----AGGA--T--G...---GTTTT-CC---AACAC-T......ATGT---- 7665
H2A.PT.x.ALI A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GGT-GA...--T---AGA-CT-T---C-GCT--A-CAAAC-TTATAA-C-TACT--GC------AG--G--AGGA--T--G...---GTTGT-CC---AACAC-T......ATGT---- 7646
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GGT-G-...--T---AGA-CT-T---T-GCT--A-CAA-TTTTATAA-C-CACCG-AC------AG--G--AGGA-----G...---GTTGT-CC---AACAC--......ATGT---- 7092
H2B.CI.x.EHO A-CAG-AC-TAT--CTAT...........................TGGC--GGT-AA...------AGG-CT-T-----GCT--A-TTCAT-TTATAA-C-GAC---GC-C----A---G--AGGA-----A...-TGGTTGTGCC---AA-A-C-......-TGT---- 7624
H2B.GH.86.D205_ALT A-CAG-AC-TAT--ATAT...........................TGGC--GAA-AA...------AGG-CC-T-----GCT--A-TACAT--TATAA-T-GTC---AC-C----AG--G--AGGA-----G...--GGTTGT-CC---AA-A-C-......-TGT---- 7632
H2G.CI.92.Abt96 A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GGG-GA...------AGG-CT-TA----GTT--A-TAA-T-TTATAA-T--AC---A-RA----GG-----AGGG--T--A...---GT-TT-CC---TAC---T......ATGT---- 6996
H2U.FR.96.12034 A-TAGAACTTAT--ATAC...........................TGGC--GGT-GA...------AGA-C--TA--T-GCT--A-TAA-T-TTATAA-T--AC---GT-C----G---G--AGGG--T--G...---GTCTT-CC-G-AACC--T......ATGT---- 7125
COL.CM.x.CGU1 TCT--TTGG-CG-AAGAT..................AGAGAGGGA---TGGAAG-AT...---TCA-GG-C--TTGAGTATTATTG-T-TCCA-A-GA-A---CTT-AGGG----T----AGAGGA--T-G-...T-TCAC-G--ATC-AAAC-CT......-CCAAT-- 6572
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 AG--CA-A--A----CATGTC............ATAAGAAAG......GG-C-TGAA...A-T--GA-A-T---A--T-GGA-T-CT-CCG-GTACAACC-CCGTT-AG-C---GTCC-T--AGGT--T--G...---TAT-G-GC--CT-AC--G......-CCA---- 7035
DEB.CM.99.CM40 AGG-CA-A--AGC--CATATA......ATAAGAAAAGAGGTAAAA-GTG-GG-GCA-...A-TGGAAGC-TT--T----G---G-CCGCT--ATACAACT-GAC-T-A-CA---GT---G--AGGA--T--G...--CTACCG-GCC--A-AC--G......-CTA---- 6917
DEB.CM.99.CM5 AGG-CA-A--AC--ACATATC............ATAAGGAAG......GGCC-GGAA...A-T--GA-C-TT--TG-C-G-A-C-CA-CA--GTATAA-C--TCTT-GG-----GTT--G--AGGG-----G...--GTAT-G-GCTG-T-A---G......-CCA---- 6856
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 CT---TAATCAT-CACA-ATT...............ATAAGAAACACA-GCAAAGAT...A-TC-GA-A-T-G----TT--T-CAGAAA--GTT-TGTAA-CA--T-G--G-----C--G--AGGG--TGTA...--CCT---GG--T-AAAC--G......-C-G---- 7219
DRL.x.x.FAO C-G--T-AGT----AGA-ACA...............AGGGGAAAACCAG-C--TCT-...A-TC--AAAT-TGTGT-T-GG--TA-TAA---ATGGAACC-CA------TC----G----AAAGGA--T-GG...-GC-T--T-TCT-CA-CCTCA......-CCT---- 6928
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -GGA-TAAT-CC-CA-T-.....................ATCAGCAG----AGT-GT...--T-G---A-C-GAT--T-----CA-A--AGC--ACC-A--------C-CC---GA---GA-AGGT--T---...------GG-CAG----AAG-A......--G--CCT 6654
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --GC-T-CCAC---A-TT........................AGCAAA---AGT--T...--T-G--GA---GAT--T-----CA-A--AGC--G---A----------CC---GA---GA-A-GT------...------GG-CAG----AAG-A......--G--CAT 6716
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 A-TAGAAC--AG--AT-G.....................CAGAAA-GAGGAAATGAT...A-TG--A-AGTT-TA----AGT-GA-TAA-TTTTACAACT-GAC-G-G-GA--CCG------TGGT--T--A...---GTGTTGCC-G-AACA---......ATGG---- 7148
GSN.CM.99.CN166 -G-A-TAATACC-GA-T-ATG.....................ATGAATGG-A-G-A-...A-TG-AT---T-GTT---GGCT-TGGAGAAG-TTATCA-C-TA-TC---CA----TC-----TGGA--T--A...--C-T--G--ATT-G-AA--A......---G-G-- 7096
GSN.CM.99.CN71 -GGA-CAATACC-GAGT-ATG.....................ATGAATGGCAAA-A-...A-TG-AT---T-GT----GGCT-TGG-GAAG-TTATCAGC-TACTC---CA----TC-----TGGA--T--A...--CCT-----ATT-A-AG--A......---G---- 7087
LST.CD.88.SIVlhoest447 --C--T-A-T-----CC-CTA.........ACTCCAAAAAAGATG-GA---C--CTA...--AGCAAAGTTTGTATAT-A----GCAGGA--ATGGGGAC-CATT----GA----TT--GAAAGGA--T-GG...T--GA-GT-TCT-C-AT--GT......TC-A---- 6288
LST.CD.88.SIVlhoest485 --G--TAAGT-----CC-CTA.........ACTCCAAAAAAGATG-GA---C--CT-...---GCGAAGTTTGTATAT-A----TCAGGA--ATGGGGAC-CATT--C-GA----TT--GAAAGGA----GG...T--GA-GTCTCT-C-ATC-GT......TC-A---- 6285
LST.CD.88.SIVlhoest524 -----C-AGT-----CC-CTA.........ACTCCAAAAAAGATG-GAG--C-T-AT...-GAGC-AAATTTGTTTAC-AG---GCAGGA--ATGGGGAC--ATC----GA----T----AAAGGA--T-GG...T--GA-GTCTCC-CAATC-GT......TC-A---- 6291
LST.KE.x.lho7 AGG--T-AGC-T---CC-CTA.........ACTCCAAATAAGATG-AAG--C-A-AT...-GTGCAAAGTTTGTGTAT-A----GCAGGA--ATGGGG-T--ATT----GA--C-T----AAAGGA--T-GA...T--GA-GT-TCC-CAAT--G-......TCTA---- 7357
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...--A-G--A-T-G-T-CCCATAGATGATAAATATAGGGGCC-A-AGG-A--TCAT...C-A-GGAAGTTTGT-TAT-AG--G-CAGGA--ATATGGCT--A-G--AG-A---CAC---AAAGGA--T-GG...T--GT-GTG--T-CT-CATCA......-CTA---- 6691
MND-2.CM.98.CM16 T-TA-T-A-T----ACAGACA......AATACAAAGAAAGGCAAA-AGG-G--TCAT...---C--AAGT-TGTGTAT-G----G-TGA---GTACAACT--C--G-AGTA----G----AAAGGA----GA...T-TGTG-TCTC--CA-C--GT......-C-A-G-- 7267
MND-2.GA.x.M14 T-T--T-AGT-----TTGGTG......AACCCTCAA.........AAGG-G--TCAT...---C--AAAT-TGTTTAT-GG--GA-CAAA--ATGGGGGT-GA-GG-GGTA---GAT--GAAGGGA----GG...T-T-T-GTTTC-G---CA-GT......-C-T---- 7184
MND-2.x.x.5440 T-T--T-AGC-T---CAGACA......AACCCACGAAAAGGAAAA-ATG-G--TCAT...---C--AAAT-TGTATAT-G---GG-TAAA--ATGGGGAT--C-GG-A-GG----G---GAAGGGA--T-GA...T-T-TC-TTTCC-CA-CA-GT......TCTA---- 6894
MNE.US.x.MNE027 A-TAGAACTTAT---TAC...........................TGGC--AG--AA...--T---AGG-CT-TA--T-GTT-GA-TAA-T-T-ATAA-C--AC---G--A----G------AGGA--T--G...---GTTTT-CC-G--ACC--T......ATGT-T-- 7054
MON.CM.99.L1_99CML1 CCCA-TAC-AC-G-A-TGATG........................AAT--GCAG-AA...A-TG-GT---T-GTAG-T-G-T-GGCTAA-C--CT-CA---CA-C----C---C-TT--G--AGGA-----A...--T-TT-GG-ATT-A-AG--A......---G---- 7104
MON.NG.x.NG1 A-TR--ACCAC-G---TGATG........................AATGGGAAA-GA...A-TG-AT-C-T-GTA----GGC-TGM-AA--C-CTC--A--GA-C--A-C---C-TT-----AGGA--T--G...--CTT--G--ATT-A-AG--T......--TG---- 5720
MUS-1.CM.01.CM1239 -G-A-TAATAC-GCAGT-ATG.....................ATGAATGGGGA--AA...A-TG-AT---T-GGA----AGT-TGG-GAA---TTTAGA--TA-CT-A-CC--CTT---G--AGG---T--G...--T-T--GG-ACC---AG--A......--GG---- 7032
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -G-A-TAATAC-GCAGT-ATG.....................ATGAATGGGGAT-AA...A-TG-AT-A-T-GGA----A-T-TGG-GAA--TTTTAGA---A-TC---C-----T------AGG------G...----T--GG-ACC-T-AA--A......---G---- 7060
MUS-2.CM.01.CM1246 -GCA-T-ACAC-GC-GT-ATG.....................ATGAATGG-GAT-AA...A-TG-AT---TTG------A-T-TGGAGAA---TTTAGG---A-TC-A-CC----TT--G--AGGA--T--G...----TT-G--ATC-A-AG--A......---G---- 7167
MUS-2.CM.01.CM2500 -GCA-T-ATAC-GCAGT-ATG.....................ATGAATGGCAAG-AA...A-TG-GT---T-G-T---CA-T-TGGAGAA--TTTTAGG--CA-TT-A-CA--CCTG--G--AGGA--T--G...--T-TT-G--ACC-T-AA--A......---G---- 7096
OLC.CI.97.97CI12 -C-AGCAG-C-G---CCTATA...ACAGGGGATTTGAATCATAAACCA-GAGAGGGA...ACAGGA-TAT-TGTT--GGC-A--GCTGAT--GTATAAGT-------AG-G----TT--GAAGGG---T-GA...-GT-T-GTTTC-G-TAA-TCA......-CTT---- 6753
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 A-TAGAACTTGG--CTAT...........................CAA-GAAAACA-...AGT--CAGA-C--T----GGGT-GA-TAGTTT-TATAACT-GAC-G-A-G-----G------ATCA--T-GG...----T---GG----TTCCT-A......-CCA---- 6657
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 A-CAGAACTTGG---TAT...........................CAG-GAAAGCAA...TCG---CGG-C-GTA---GGGT--A-TAGAG-GTATAA-C--AC-G-GG-A----G---G--ATCA--T-GGACAGTG-AGGG--TCTCA...T-G......-CTA---- 6735
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 A-T---ACTTGG--ATAT...........................CAG-GAAGGCAA...AGT---AGG-C-GTT---GGTC-CA-TAGTTTTTATAA-T-GTC-G-A-CA--C-GG-----TTCA--T-GA...---GTG---G-G--ATCGC-A......-C-A---- 6873
RCM.NG.x.NG411 A-TAGAAC-TGG--CTAT...........................CAA-GAAAACAA...AGT---AGG-C-GTT---GGGT--A-TAGAC-TTTTAA-T--AC-G-A-C-----GG-----A-GT----GAACAGTG-A-GG--TCTCA...T-A......-C-A---- 6917
SAB.SN.x.SAB1 A-TAGAAC--A---CT-G.....................CAGAAAAATGGCAATT-C...A-TG--T--GTT-TT--T-GGC-CA-TAGAT-TTTTAA-T--ACT--C-GA----G------AGGA--T--G...---GT-TTGCCTG-AACC---......ATGG-T-- 7448
SMM.CI.79.SIVsmCI2 A-TAGAAC-TAT--ATAT...........................TGGC--GGT-GA...------AGA-CT-TA--T-GTC-TA-TAA-T--TATAACT--AC---G-GA----GG-----AGGA--T--G...---GTGTTGCCTG-GACC---......ATGT---- 6730
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GG--G-...--T---AGA-CT-TA--T-GCT--A-TAA-T--TATAA-C--AC---A-GA----G------AGGG--T--G...---GTCTT-CC-G--ACC---......ATGT---- 6639
SMM.SL.92.SIVsmSL92A A-TAG-ACCTAC---TAC...........................TGGC-CGGT-GA...AGT---AGA-CT-TA--T-GCT--A-TAAA-CTTATGGCT----GT-AC-C----GG-----AGGG--T--G...--GGTCTT-CCTG-TAC---A......ATGT---- 6668
STM.US.89.STM_37_16 A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GG--G-...--T---AGG-CT-TT--T-GCT-GA-CAA-T-TTACAA-T--AC---G-GC----G------AGGG-----A...---GTCTT-CC-G--ACC--T......ATGT---- 7222
SUN.GA.98.L14 -----T-AGT----ACC-ATC............AATAACAAGGTA-GAC-AGGGG-T...--GGGA-AAT-TGTATGG-A----GCAGCT--GTGGGGGT---T----C-G--C-T---GAAAGGG--T-GG...T--CA-GT---T-CTATA-GT......A-TA---- 7416
SYK.KE.x.KE51 A----CAA---T-GGTTTATT.....................AGACAA--GGAT-AA...A-TG-AT-AGTG-TT---C----G-CAGAA--ATT-GGAT--C--C-GGTG---GA------AGGA--TG-G...T-T-T-----AC----AAT-G......-C-G---- 6840
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM A----TAA---T-GATTTATC.....................AAACAA--GGAT-AA...A-TG-GT-AGT--TT--TT----T-CAGAAGCACTTAGAT-GC-G----TA---GA------AGGA--TG-G...T-T-TC----AT--T-AAT-G......-CTG---- 7144
TAL.CM.00.266 A-TC-CAC-CAGG-C-T-........................CA-CAGGC-CCA-A-...A-TG-AAG-GCT-TA--CC-CC--GGAAA-G-ACACAACC-CAC---C-CA--C-T------AGGA--T-GG...----T---GGACT-A-AG--A......-C-G---- 6947
TAL.CM.01.8023 A-TC--AC-CA---A-T-........................CA-CAGGCACC--AA...A-TG-AT-AGCC-TA--CC-CT--GG-AA-G-ACACAACA-CACC--AC-G--C-TT-----AGGA--T-GA...----TC---GATC-T-AG--A......-C-G---- 6491
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 A-CAGAAC--A---AT-G.....................CAAAAGCATGGAG-G-GC...A-T---T--GTG-TA----A-C--A-TAAAC-TTATAAGT-GA-G--AGTG----G------AGGA--T--G...---GTCTT-CC-G-AACC---......ATGG---- 7237
VER.DE.x.AGM3 A-TCGAACCCAG--AT-G.....................CAGAAACAT-GAG-A-GC...A-TG-CT-AGTGTTAG-GT--T-TA-TAAAC-TTACAA-C--AC-G---C---C-A------AGGA-----A...---GTCTT-CC-G-AACA---......ATGG---- 6775
VER.KE.x.9063 A-TCGAAC-CA---AT-G.....................CAGAAGCAT-GAG-G-AT...A-TG--T--GT--TAG-TC-TT-TA-CAA-T-TTACAA-T-GAC-G-C-C---C-A---G--AGGA--T--G...---GTCTT-CC-G-AACC--A......ATGG---- 7277
VER.KE.x.AGM155 A-TCGAACCCAG--CT-G.....................CAAAAACATGGAG-G-GC...A-TG-CT-AGTGTTA--CT-GC-CA-TAA-C-TTATAACC-GAC-G---CA--C-A---G--AGGG--T--G...---GTCTTGCC-G-AACG--A......ATGG---- 7257
VER.KE.x.TYO1_patent A-TCGAACCCAG--AT-G.....................CAGAAACAT-GGG-A-AT...A-T--CA-AGT-TTG--CT-GT-CA-CAA-C--TATAA-C--TC-G-C-CC----GG-----AGGA-----G...---GTCCT-CCGG-AACG--A......ATGG-G-- 7256
WRC.CI.97.97CI14 --G-GA-A-T-----GA-GTA...ATAGGAAATATAAATCATAAACCA--GGAAGGA...TCAGGA--ATTTGTGTAT-AG--G-CAGAC--GTATAA---TA-G--AG-A---CAT--GAAAGGT--T-GA...T-TTT-GT-TC-G-AAA-TCA......-CTT---- 7260
WRC.CI.98.98CI04 A---G--A-T--G-AGAGATA...ATAGGAAATATAAATCATAGGCCTC--GAAGGT...ACAGGA--ATTTGTATAT-A---T-CTAGT-GGTATAAG-----G--AG-A--C-AT--GAAGGGG--T-GA...T-TGT-GTGTC-G-AAACTCA......-CCT---- 7308
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 A---G--A-T-G--AGA-GTA...ATAGGAAATATAAACCATAAACCA--AGATGGA...ACAGGA--ATTTGTTTAT-A-----CAGCT--ATATAA---G-CT--AG-A---CAT---AAAGGA--T-GA...-GTCT-GTCTC-G-AA--TCA......-CCT---- 6204
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V3 loop end
H1B.FR.83.HXB2 GAGAGCATTTGTT............ACAATAGGAAAA...ATAGGAAATATGAGACAAGCACATTGTAACATTAGTAGAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTAGCAAATTAAGAGAACAATTTGGAAATAATAAAACAATAATC................ 7304
Env __R__A__F__V__.__.__.__.__T__I__G__K__.__I__G__N__M__R__Q__A__H__C__N__I__S__R__A__K__W__N__N__T__L__K__Q__I__A__S__K__L__R__E__Q__F__G__N__N__K__T__I__I__.__.__.__.__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A ACA------CTA-............GT--C---T---ATA-----GG----A-----------------TG-C------AGGG-C-------GA---A--C-----G-----GAAC------AGA--A-G---AAT--C--A-C-......................... 6743
H1C.ET.86.ETH2220 ACA-A----CTA-............G---C----G-CATA------G----A------------------------GA--A------------A---C--C--A--G--AAGGAA------CA-A-G--C--CCCT---...------...................... 6695
H1D.CD.84.84ZR085 -CA---GC-CTA-............----C-A-GT-TACA-C-A-G-TA--AG--------T-------T------G---T---------------C---CG----G-------A------G--A-C-TT--GAACC-A-CA---......................... 6834
H1F1.BE.93.VI850 ACA-A----CTA-............G---C----GC-ATA------G-C--A---A-G------------------G--A--C--------------C-GG-GT-TG--AAGGCAG------AGTCG--T--CCCT------...---GC-................... 6617
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ACA-A-G--CTA-............G---C---TGCCATA------G-C--A-----------------TG---C--A-AG---------AG-GG-C---C-GA-TG-C---GCAG--C--G-GA--ATC---AAT--G-GC-GCGAG-AC................... 6728
H1H.CF.90.056 AC-------CTA-............G---C---TG-CATC------G----A-----------------T---------A--G-C--------G------C-C---G---T--CAC-----G--AT---C--GAAC----GA-C-......................... 6623
H1J.SE.93.SE9280_7887 ACA--TGC-CTAC............G---C----G--ATA-----------A---G--A-----------------GA-AG-G-T----G----------CGTAGAG------CA---C----------C---AAT--A-CA............................ 6602
H1K.CM.96.96CM_MP535 A-A------CTA-............----C---TG-TATA------G----A-----G--------C---------G---A---------C-TG-------GCAGAG--AAGGAA--GC---A------T---AAG---GGA-C--T-...................... 6503
H1O.BE.87.ANT70 -GCCTGG-ACAGCATG......GGA-T-GGG----C-GCAGG-AAC-GCTCA--GGC---TT----C--GTA--A-GCCA-TG-T---GGA--A-TA--------A-C----GAA...AGGTATTT-......-A-CTAGTA--C-AT-C-...............GGTA 7331
H1O.CM.91.MVP5180 ----TGGCGCAG-ATGACACTTAAA-G--GTAAC--TACATC-CC--GATCA--GGT---TT------CATA--A--AGA-TGT----G-A--TG-CC--C----A-C-----TA...AGGTATTT-......AATCT-GTA--CCA--C-...............GAGA 7339
H1O.CM.94.BCF06 -C--TGGG-CAG-ATG...GCAGCT-A--C--AGTC-CAG-ACAC-GGGTCA--GAT---TT------TGTA--AC-ACA-TG------TA--T--C--------A-C----GAA...AG-TATTT-......-A-CTAGTA--C-AG-C--GAAATTTAAGCAAGACAA 7378
H1O.CM.96.96CMA102 -TCCTGG-ACAGCGTG......GGC-T-GGGA--G-CAATGC-ACCG-CCCA--GAG---CTT---C-GTT---A--CCA-TG-C---GTA--A--C--------A-C----GAA...AG-TATTT-......-A-CT-GTG--C-AT-GC-AGACA.........GARA 6803
H1O.CM.98.98CMA104 -GCCTGG-ACAGCATA......GAT-T-GGGA--GG-AAC-C-A-CG-CCCA---AG---TTT---C--AT--GAAGA-A-C--------AG-AG-C----R---A-C----GAA...AGGTATTT-......-A-CT-GTG--C-AT-C---A............GATA 6793
H1O.CM.99.99CMU4122 -TCCTGG-ACAGCATG......GGC-T--GCTC-CC-CTCTC-AATGCCTCA--GTT---TT----CCGGTA--A-GCCA-TG-G-----A--AG-C--------A------GAA...AGGTACTT-......-A-CT-GTA--C-AT-C--A-AATACAGRTGACAATG 6786
H1O.CM.x.pCMO2_3 -GCCTGG-ACAGCATGGGCATAATC-G-GAG-A----TCCTC-AACCTCTCA--GTT---CT----C--GTA--A--TCA-TG-C---G-A--AG-C--------AG-----GAA...AGGTACTT-......-A-CT-GTA--TTAT-C-GAT............GGGA 7362
H1O.FR.92.VAU -GCTTGG-ACAGCATG.........G-CC-TA-T--TACA-AG--GG---CA--GGC---TT-------TTA----GCCA-TG-C-----C--AG-C------A-C---A--GAA...AG-TATTT-......-A-CT-GTAG--TAT-ATCAA............ACTG 6873
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -GCCTGG-ACAGCATG...AGCCTGG-CCA--AGGG-AAACC-AAT--CTCA--GAT---CT----C--GTA--AC-TCT-TG-T---G-A--AG-C----------C----GAA...AGGTATTT-......-ACCT--GG--C-AT-C-...............AATA 7375
H1O.US.99.99USTWLA -GCTTGG-ACAG-ATGGGA......CTTGGGAACGGGTAT-C-AAT-GATCA---AT---TTT-----C-TA--A-GCCA-GG-------AG-A--C--GC--GGA------GAA...AGGTATTT-......-A-CT-GTA--TTAT-C-...............GAAA 6793
H1O.US.x.I_2478B -GCCTGG-A-AGCATGGAACTAAAG-A-GACAC...-AAC-C-TCC--GTCA---AT---TT-----G-GTA--A-CCCAAGG-T---G-A--GG-C----G-----C----GAA...AGGTATTT-......-A-TTAGTA--C-AT-C-...............GGTA 7405
H1N.CM.02.DJO0131 T-TGA-----TA-............-AC----A----ATAG-----G-C--T-----------C-----TG-CTC--AC...G------GATCA-TG-GG--TA-A-C-AAAGAG...AA--T-A-G......A-CCTCCTGGG--AC-AC--A................ 6758
H1N.CM.95.YBF30 T-TGA-----TA-............-AC----A----ATAG-----G-C--T---------T-C-----TG-CTC--A--A-CT----G-ACCA-TG-GG--TAGA-C-AGAGAGG--A---AGA--ATCC-G--G--A--C--C......................... 6873
H1N.CM.97.YBF106 T-TGA-----TA-............-AT----A----ATAG-----G-CG-T---------T-C-----TG-CTC-GA-...G-----GGATCA-TG-GG--TA-A-C-AAA-AG...AAG-T-A--......A--CTCCTGGG--AC...................... 6834
H1P.CM.06.U14788 --C-TGG-A-...............-AT--GAA-C-CTACG----CG----C--GGC---T--------TG--TC---G-A---T-----A-GA--C---G--TG-G-CAG-GAGGCCA-CT-GA-GGCT-A-CCTC-AC--TCC-ACCAT-CATCCAAA.......... 6817
H1P.FR.06.RBF168 --CCTGG-A-...............-AT--GAA-TTCTAC-C---YG----C--RA----TT--------R--TCC-TGCA-R-K----CA--A--C---G--TCTG-CAG--AGGCCA-CT-GA--GCT-A-CCTC-ACCCCCC-AC...................... 6774
CPZ.CD.06.BF1167 C-TGA-C--CTA-............-AT---A----TGTT--T---G-C-CT---A-G---TT---CT-TG-A-AC-A-A--CT----G-A--TG--ACTG-GGCAGC-AAAGTAGC-A---AC---ACTC--AA---C-CC-CGTTC-A--A-................ 7426
CPZ.CD.90.ANT A-TGA-T--CTA-............-ACG---A--T-GCA-C----G-C-CT--GA----GTTC----CAG-C-A--AGA-GCT----G-AC-AG-ACGT--CA-A-C--AGCA-GTTC-TGCG--G--T-GGAA---AGTAG-C-AC-A--C-AAT............. 6757
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 A-TGT-----TA-............-ACC---A---TATT------G---CC---------T-------TR-C--CGCC---G-----G-AC-A-GG--M--WG-C-CTRTG--GGCTA---A-AGT-TTAAGCC-GGC-G---C-TC-CCT--................ 6870
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 T-TGA----CTA-............-AC----A---TATA------G-C-CT--G------T-----G-GG-A-AC--GA--...---G-AC-A-TA-GG--TACA-C-AAACAA-T-A---T-A-CA-C.....................-GAAAG............. 6817
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ACA-ATT---TA-............-GG-CTAA--CGGTGG----CG-C-CC---GG----G-G--C-GA----A-G-GA--GCC------G-G---C-G-G----G--AAGGAGGC-----ACA-CAC--A-C-----CTC--TCTC-GTC--................ 6851
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A-TGA-T---TA-............-AC----A---TGTAG----GG-C-CT---A-----T-----G-G--A-A-G-GA--C-G---GCA--AG-CC-C--TG-A-C-AAAGAAGTTC----GA-CAT-C-GA-G--G............................... 6807
CPZ.CM.98.CAM3 C-TGA-C---TA-............-AC----A---TATTG-----G---CC----G----T-----C-G--C-A---GA--GTC---G-CG-A-GAC----TG-A-CT-G-CAAGCC--GC----G-TT---AC---CCT--C-CA-G-C................... 6729
CPZ.CM.98.CAM5 -GT-T-C--CTA-............-AT----A---CATAG----GG--CCC-----------------TG-C--C-AG--CC-G----TG--A-AG-----CG---CC---TTAGCCA--GC-A-GT-TGA-AA--GC-TAGC--A-G-C................... 7005
CPZ.GA.88.GAB1 A-TGA-C---TA-............-AT----A---TGTAG-----G---CC---TCT--CT-C-----G--A-A-G-GA-C-C-------CGA--GG-GG--G-AG--AAA-AGGCT---GC-ACCTC--CAAATCGA-CAGC-G-C-AC--A................ 7362
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --C-A----CT-C............-AC-CG-A-GCCCTA--------CCCT--GA----GTCC--CC--C---A-G-TA--CT-----------T-C----CAGA---AAACAA--GA-T-A-A-CAGCACAACGTGGC-C-GGGGGGAC---................ 6715
CPZ.TZ.00.TAN1 T-TGA-C---TA-............-AT----A---TGTAG----GG-C-CC--GA----TT-----TCAG-C-A-GC-A---C----T-C-GG-AC---G-TTG-GCTATGGCTGCCA---ACAC-ACCA-GA-GGCC-GA--TGA--CGG-A................ 6942
CPZ.TZ.01.TAN2 C-TGA-C---TA-............-AT----A---TGTTG-T---G---CC---A-G--TT-C--CC-TG---A-GC-A--CT----G--C-A-G-C---GCAG-GCTATGGAAGCTA---ACA--ACCC-A-CCCTGT----T-A-GCTG-A................ 6974
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --TGA-C--CTA-............-AC-G--A---CATCT-T---G---CT--GA----CTT---CT-TG---A-GC-A-TG-G---CGG-GA---C-TG-GAT-GCCAAA-CAGCCC-C------GCCACAAA-.................................. 6954
CPZ.TZ.09.UG38 C-TGA-C---TA-............-AT----A---CATAG-T-------CC--GA----TT------CGG-A-ACTACCAGG------G-C-TG-CA--GG-G-AGCTAAA-AAGTGGCCGA----GCCC-AAAG--G----TT--CT-TCGG................ 6901
CPZ.US.85.US_Marilyn A-TGA-T---TA-............-AC---CC---GATAG-----G--G-A---G----------------CTCA-A-CTG-C----G-G--ACAGAG----T-C-CTTTAGAG-T-A---A-A-GG--GCAAACCTG-CA--GGT-...................... 7330

V3 loop end
MAC.US.x.239 ATTG-TT--C...............CACTC-CA-CC-ATC-AT-AT-GGCCA-AG--G---TGG---TGGT--...G---G---------GG-TG-AA-----G--G-GAAGCAG-CCA-TGTCA----TCCCA-GT--.........-CTGGAACTAACAATACT...G 7723
Env __L__V__F__.__.__.__.__.__H__S__Q__P__I__N__D__R__P__K__Q__A__W__C__W__F__.__G__G__K__W__K__D__A__I__K__E__V__K__Q__T__I__V__K__H__P__R__Y__.__.__.__T__G__T__N__N__T__.__
H2A.DE.x.BEN ATT--TG---...............CACTCTCAGCC-ATC-ACAC--GGCCT--G--G---TGG--CCGGT--...G---GC-G-----GGG-AG-CA-GC-GG--G-GAAGCAA-CCC-TGT-C----TCCCA--T-C--AGG--TC-ATGATACA............. 7804
H2A.PT.x.ALI -TT-AT----...............CACTCCCAGCC-ATC-ATAA--GACCC---------TGG--CTGGT-C...-A--GCG------GG--AG-CA-GC-GG--G-GAAGGAA-CCC-TGT-A----TCCCA-GT----AGG---C-ATGA-ACA............. 7785
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -TT--TG---...............CACTCCCAGCC-ATC-ATA---GACCC--G------TGG--CTGGT-C...-A--GCG-G-----GG-AG-CA-G--GG--G-GAAGCTA-CCC-TGC-A----TCCCA-GT----AGG---C-ACGA-ACA............. 7231
H2B.CI.x.EHO T-TTCTC--C...............CATTC-CAGCCTATC-ATAA--GACCT-A------TTGG--CTGGT--...-A--G---C----CAG-AG-CA--C-GG--G-GAAAGAG-CCA-T-A-A-T--TCCCA--T--TCAGG-----C--ATATC............. 7763
H2B.GH.86.D205_ALT ACT-CTT--C...............CATTC-CAGCCTATC-ATAAG-GACCC--------TTGG--CTGGT--...-AG-G---C----CAG-AG-CA----GG--G-GAAA--G-CCA-C-T-A----TCCCA-GT----AGG-GGTGC--AAAATATCACA....... 7777
H2G.CI.92.Abt96 -CT--TC--C...............CACTCTCA-CC-ATC-AT-A--GACCC-----G--TTGG---TGGT--...G---GC--------GG-AG-CA-GC-GG--G--AAGGAA-CCG-GGTCA-G--CCCCA-CT--.........-A-GGAACAAATGACACAAAGA 7139
H2U.FR.96.12034 ACT--TG--C...............CATTCTCA-GCTATC-ATAAC---CCA-A------TTGG---TGGT--...G-T-G---T-----AGGGG-AA-CC-GG--G-GAAGGAG-CCA-TGCCA-C--TCCCA-GT--.........CATGGTACCAAGAATATT...A 7265
COL.CM.x.CGU1 AGC-AA---CTAC............TATGAGCTT-TTCCTTATTC---AGGC-TTT-T-G-AGG---C-GT--GTACC-ATG-CTG--C-G--T-AGAA---CA-A-C-CAATT-GC-A--GA-ATCA--AAGAATTTA-CAGCTTGGC--GAGCGCATTTCACGCAAAA 6730
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ATT-T-----TAC............----CCTTTGT-GAA-GGCT--GG--C-A-AG---------C-GA--G...C---GT--T----G-GG-G-AG-TTCTG-C---AAACAAGT-----AG-GCAT--A-.........--TGTT-CT-A-................ 7165
DEB.CM.99.CM40 TCTGT-C---TA-............--T-CCTTT-T-CAA-GGCTG-GG--A-AGAG-----------GAC-A...-AC-G--GC---GCA---G-AAC---GG-A--GCGACAA--GA--TTG---AT---------GGCA--T-GG-C--ATAAT............. 7059
DEB.CM.99.CM5 -CT-T-C---TA-............----CCTTC-T-CCA-GGCTG-GG--A-AGAG-----------GG--G...----GT--T----CAGGAG-AG-T--GG-----AGG----G-----AG--GAT--A-.........--TGTG-C--AA................ 6986
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 A-T--TCA-GAGA............G-C-CTATT-T-CCA-G-A-GGC---T--GAG----GCA--C--G--AGTAG---GC--C----C--GA--AAGGC-GG-A----AA-AAGC-G-T-A---GG-G---AAC-TC---GGC---G-G-AATGG............. 7364
DRL.x.x.FAO -TTGTTG---TA-............CATGGGTT-G--CCAGG-AA----T-A-A-AG--G-ATG-----AT--...GA--G-C-----GGA--GG-----GG-AGTC----C-AAG------A-TC-GT-AG----TCC-T-TGG-G--AT-CTACTAATAGCACATGCA 7083
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --C-ATT-A-...............-ACTC--A---CATA--------C-CA---A-G--TTTC--C--GTA--A-RAGA--GC----C-G--GG-G---C--GCT-C--TGC-GGCTC-C-A-ACGA-CC-GACCC-CT-CTTC-AC...................... 6787
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --C-ATT-A-...............-ACTC--A---CATAG-------C-CA---A-G--TTTC--C--GTA--A--AGA----C---C-G--TG-A--G---G-T-C--TAC-GGCTC-C-A--CGA-TCAGATCCGCTTCC-G......................... 6846
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -TT--T----...............CACTCTCAG---TAT-ATACC-GGT-A-A------GTGG--CC--T-C...CA--G-G-T-----AGGGG-A-GG---G-AG-CAGAGAAG--G---AGA--GTGAAAAATCT--CAG--GT--GC--AGAA............. 7287
GSN.CM.99.CN166 A-TGA-----TA-............T-CCA--TG-T-GTAGG--------CT--GA----CT----CCGAC--GA-CCT-AT-GG-------GGG-AA---G-G-AGCTATG-AAGC-A-G-AT-----T-GG-A------A-CTGGG...................... 7232
GSN.CM.99.CN71 A-TGA----CTAC............T-CCA-ATT-T-GTAGGG---G---CT--GA-G--CT----C--AC-C-ACCATA----G---G---TAG-AA---GG--AGCCATG-AGGCCA-G-AGA-C--T-GG-A---G-TC--C-ATGAT-C-ACC............. 7232
LST.CD.88.SIVlhoest447 ACTTCTG---TAC............TATGGCTTGG--CATGGTA-C-GGC-----TTG--T--G-----AT--...GA--G-C-G---GGA-GA-TG--TC-TA-TT---GA-A--TGC-T-A-AGG-TTAA--C--CAGCG-TG-ATTAT-C-CATGGAAACTGTATAG 6443
LST.CD.88.SIVlhoest485 ACTTCTG---TAC............TATGGCTTGG--CATGGTA-C-GGC-----TTG--T--G-----AT--...GA--G-C-----GGA-GG-TG--T--TA-TT---GG-AA-TGC-TCA-A-G-TTAA--C--CAGCA-TG-ATTAT-CAAATGGACAATGTCCTG 6440
LST.CD.88.SIVlhoest524 ACTTCTG---TAC............TATGGGTT-G--CATGGGTCT-GAC-A---TTG-----A--C--AT--...GAG-GTC-----GGA-GA-TG--T--CA-TT---GA--G-TG----AGA-G-TTAA--AG-C-GC--TG-ATTAT-AAGAAGGAAATTGTTCCA 6446
LST.KE.x.lho7 ATATTT----TA-............TATGGCCT-G--CATGGCA-C-GAT-A---TT------G-----AT--...GA--GCC-----GGA-GA-TG--T--TA-TC---GC-AA-TGC---AG--GTTGAA--C-G-AGCC-TG-ATTAT-CAGAAGGGACAGGGACAT 7512
MND-1.GA.x.MNDGB1 ATT-TT----TA-............CATGGGTT-G--CCTGG-AAG---T-A-AGA---GCATG--C-C-T-C...-A--G-CGT---GGGTTAG-AC-TTGGAGTC------AAG--C---ATA--TT-AA--ACTCC-TC---GTG-ACCAGACCTGTAAAAATTTTA 6846
MND-2.CM.98.CM16 ATTGATC---TA-............-GTGGGTT-G--CCAGGGAA----C-T-AGA---GTATG---C-GT-G...-AG-G-C-----GGA-TAG-CA-GC-TG-TC----A-TAG--------A--AT-GACA-CTCC-TATGG-G--ATG-AACA...AAGGGCTATT 7419
MND-2.GA.x.M14 ATT-ATT--CTA-............CATGGGTT-G--CCAGGCA-G---C---A-A---G-ATG--C-GGT-A...-T--G-C-----GGA-GAG----G--CGCAT--T-AC-TG------AGA--GT-AA--C--G--T-T-T-G-GGTT-TAATGCAAGTGGCCCTT 7339
MND-2.x.x.5440 ATTGCTG--CTA-............CATGGGTTGG-GCCAGG-AAG---C-T---A-G-GCA-G---C-GT-A...GA--GG------GGAC-GG-----C-TAGTC--T-ATTAG-GC-----A-GAT-AA--AT-GC-T-T-C-A-GAC-A-CAC...AATATGACAT 7046
MNE.US.x.MNE027 ATTG-TT--C...............CACTC-CA-CC-ATC-AT-A--GGCCA-A---G---TGG----GGT--...GA--G---T-----GG-GG-AA-----G--G-GAAGCAG-CCA-TGTCA----TCCCA-GT--.........-CTGGAACTAACAATACT...G 7194
MON.CM.99.L1_99CML1 C-TGA----CTA-............T-GCA-CTT-T-GTGGG---T----CTC-TA----CT-C--C--AG---A--AGA-CC-----G-G-CTG-CC--C-GGCAG-TCACGAGGC-G---A-ACTG-G-GG-A---G--A--C-ATGG--C-AAT............. 7249
MON.NG.x.NG1 A-TGA----CTA-............T-GCA-ATC-T-GTGGG------C-CY---A-G---T-C---C-GG-A-A--AGA--C-G---G-CGCTG-C---C-TGCAGCCCA--TRGCTA-C-RGR-GG---GG-A--GC--A--T-AT-ATG--ACA............. 5865
MUS-1.CM.01.CM1239 C-TGA-T--CTA-............T--CAGCTT-T-GTAGG---GG-C-CAC--AG----T-C--C--G--A-AC-A-A--C-G---G--GTAG-A----GG--AGCTATGTTAGC-A-G---A-G--T-GGCATGGCCGCTTGGAG-A-CAAGGAGAA...AATATTA 7187
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 C-TGA-T--CTA-............T-GCAGCTT-T-GTAGAT--CG---CAC-CAG---CT----C--A--A-A--AGA--C-G---G--CCAG-A--G-G---AGCTATGCTAGCCA-G---A----T-GGCATGG--GATTGCA--A-CAGAACCACAGCTCGATAA 7218
MUS-2.CM.01.CM1246 C-TGA-C--CTA-............T-TCAGCTG-T-GTGGAT---G-C-CCC-CAGG---T----C--G--C-A--A-A-TC-----G--CCTG----G-G----GCTATG-TAGCTA-G-----C--T-GGCAC----GACTCCA--A-GCTAATAAG...ACAATAA 7322
MUS-2.CM.01.CM2500 C-TGT-T--CTA-............T-TCAGCT--T-GTAGAT---G---CCC-CAG---CT----C--A--C-AC-AGA-CC-G---G-CCC-G-A----G---AGCTATG-AAGC-A-G----C---T-GG-CC...--A-TGGAC...............AACCGAA 7236
OLC.CI.97.97CI12 TCTG-T--A-TA-............G--GG-TT-G--CCTTAT--G-----AGATA---GCTTG----GGT--...-AG-G-C-----GGATGG-TGC--T-TGCAC---GA-AAGG-C--GAGA--G--AA-AAC-C-TGGGC--ACTAT-CAGGGGTTAACATAACAG 6908
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 A...-T----...............-T-TCTCT----GTAGA-AA--GGCCA-A-GG---TTGG--C-GAT--...TAT-G---T-----AGGAG---GG---G--G--AAAGAG--GG-C-T-C--AC-AAG---T----GGG-----ATGA-ACA............. 6793
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 A...-TC---...............-TCTCCTT--G-GTAGAGAA-CGACCA-A-GG---TTGG----GAT--...TAT-GC--T----CAGGTG---GGG--G-AG-TAAA-AAG-GG---T-A--ACGAAG---T----AGGG----ATGATACT............. 6871
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 A...-TC---...............-TCTC-CT--G-GTAGAGAAG-GACCA-A-GG---TTGG----GAT--...GA--GG--T----CGG-TG-A-GG---G-AG--AAAGAG-G-G-G-A-AC-AC-AAA--GT--CGAGGT--T-GT-A-ACA............. 7009
RCM.NG.x.NG411 A...-T---C...............-TCTCTCT--GGGTGCA-AA--GGCCA-A-GG---TTGG----GAT--...GAT-G-G-T-----AGGTG-G-GG---G--G--AAAGAGGC-A-T-ACA-GAC-AAA---T----AGGT---CG-CAGCCT............. 7053
SAB.SN.x.SAB1 CTTG-TC--C...............CAT-GCCAG---TAT-ACACC-GGT---A------TTGG--CTGGT--...G---GT--T----GAGGAG-C-GG--GG-AG-CAAAGAA-C-A--GTGAG--T-CCACC---A--GT-T-GTGGC-CAAAT............. 7587
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -TT--TT--C...............CACTCCCA-CCTATC-AT-A--GACCA-A------TTGG---TGGT--...G-G-G---G-----AG-GG-AC----GG--G-GAAGGAA-CCC-TGTCA----CCCCA-GT--......-AGGG-GGAACCAATGATACT...A 6873
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ATTG-T----...............CATTC-CAGCC-ATC-AT-AG-GGCCA-A-------TGG---TGGT--...G-T-GGTC-----GA--AG-AA--C--G--G-CAAGGAA-CC---GTCA----TCCCA-GT--.........-CTGGAACCAATGATACA...A 6779
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ATT--TT---...............CACTCCCA-CC-ATA-AT-AG-GACCA-A------TTGG---TGGT--...-A--GGG-G-----G--GG--A---G-G--G--AAAGAA-CCA-TGTCC----TCCCA-GT--.........-CTGGAACAAATAGAACA...G 6808
STM.US.89.STM_37_16 CTTG-TC--C...............CATTCGCA-CCCATT-AT-AG-GACCA-A------TTGG--CTGGT--...G---G-G------GAGGAG-AA-----G--G-TAAGGAA-CC--GGTCA----TCCCA-GT--.........-C-GGAACCAATGACACG...G 7362
SUN.GA.98.L14 ACTGCTG---TA-............TATGGGCT-G-GCCAGGTTCT--GT-A----TG-----G-----AT--...GT--G-C-----GGA-GAG-C--TGCCACCT---GG-AACT---G--GC-GGTGGAACCTTTAGC---C-TG-GT-ATGGC......TGTACAT 7565
SYK.KE.x.KE51 ATTTTTC--GCCAGTGATT...CAAGGG-G-TTG---ACAGGGAA-GC-GC--A-AG----TT---C--AG-C...-A--G-G-----GGA--GTT---TG-G---G-CCA--ATG-GAGT-T-A-GGTG-GGAA----............................... 6973
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CTATTTCC-CCCAGTAATA...CAAGGG-A-TTG---ACCGGGA-GG-CGCA-A--GT--CTTC---CGAG-A...-C--G---T----CAG-ATT---T--G---G--CA-GAAC-GGCC-CGA--ACC-GGAA----............................... 7277
TAL.CM.00.266 ACT-ATG---CAC............-GCCAGAT--T-GCAGGGAAG--CC-C-ACAGG--CT-------GC-A...GAG-GC--T----C---AG-CA-GG--TC-GCCAA-GAAG--A--GC-A--AGG-ACAAGG-GC---TC-AC-AC-CAGAT............. 7089
TAL.CM.01.8023 TCT-ATG---CAC............-GTCAGATC-T-GCAGGTAA-G--T-A-AGAG---CT-------G--A...GA--G---T----CG-GGG-GA-GG--G-TG-GAA-GAG--GA-TGC-A--GCC-ACAAGG--C-C-T--AC-GC-GTAGT............. 6633
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TCTC-TG--C...............CACTC-CA-C--TAT-ATAC---AT-A---------TGG--CC-TT-C...CAG-GTG-T-----AGGAG-C-GG-GGG-AG-GAGA-AA-C-A--GTG--G-TTCCAAA-G-G--AT-TCG-GGG-CAAAT............. 7376
VER.DE.x.AGM3 -CT--TG---...............CATTCTCAG-GGTAC-ATAC--GGC----------TTGG---C--T-C...CAG-GC--C----GAGGAG-C-GG---G-AG--AAA-ATG--A--GT-A--TT-CCAAA-G---GAT-CCA-GG--C-AAT............. 6914
VER.KE.x.9063 TTT--TT---...............CATTCGCAG---TAC-ATACG--GC-T-----G--CTGG---C-TT-C...CA--GC-GG----GAG-AG-C-GG--GG--G-TAAAGAAG--A---TCA--TT-CCAAA-G---GGT-TCGGGG--C-AAT............. 7416
VER.KE.x.AGM155 ATT--TC--C...............CACTC-CAG--GTAT-ATAC--GAC-A--G--G--CTGG--CC--T-C...CAG-GC--T-----AGGAG---GG--GG-AG--CAAGAGG--A--GT-A--TT-CCAAA-G-ACGGT-CCA-GGC-C-AAT............. 7396
VER.KE.x.TYO1_patent ACTG-TT--C...............CACTCTCA----TAC-ACATG--GC-T-----G--TTGG---C--T-C...GA--GC--T----GAGGTG-C-GGCGGG-AG--AAACAA---A--GT---GTT-CCAAA-G-C-GGT-T-A-GG--C-AAT............. 7395
WRC.CI.97.97CI14 TTTGAT--A-TA-............G--GG-TT-G--CCTCATA-G-----T---A---GCTTA--C--AT--...-CT-GGCTT---GGA--A-TGC-TT-TG-TT---GG-AG--T---GAGA--T-TAA-A-TTC-TGGGT--ACTAT-CAGAGGGGGACTGCAATA 7415
WRC.CI.98.98CI04 ACTTAT--A-TA-............G--GGCTT-G--CCACATA----C--A--GA---GCTTA--C--GT--...-A--GGTTG---GGAC---TG---T-TG-TT---GA-AG--TC-GCAG---T-TAA-AAT-CATGGGT--ATTAC-CTGAA...GATTGCAATC 7460
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -TTGATT-A-TA-............G--GG-TTGG--CCTTATAAG-----T--GA-----TTA--C--AT--...-C--G-C-G---GGAC-T-TG---T-TGG-C---G--AAG-----CA--CTT-TAA-A-CTC-TGGGT--ACTAT-CAGAG...GAGTGTAATA 6356
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V4 loop start
H1B.FR.83.HXB2 ................................................................................TTTAAGCAATCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTG 7394
Env .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__F__K__Q__S__S__G__G__D__P__E__I__V__T__H__S__F__N__C__G__G__E__F__F__Y__C__N__S__T__Q__L_
H1A1.UG.85.U455_U455A ..........................................................................ATAATC---GCTAGC--------------TAT-------AC---A--T--C--------------A-----------T--C--CA--T--GGC--- 6839
H1C.ET.86.ETH2220 ..........................................................................ATAGAA-------C-----------------T-------AC---A--T--C--------------A-----------T--C---A--T--A-C--- 6791
H1D.CD.84.84ZR085 ..........................................................................ATAATT-----A-C---------------T---------AC---A-----------------------------------C---A--T--GG---- 6930
H1F1.BE.93.VI850 ..........................................................................ATAAAA-----C-------------------T-------AC--T---T------------A----A--------------CG--A--T--GG---- 6713
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ..........................................................................ATAACC-----CTC---TG------------T-------AC---A--T-----C-T----A----A--G--------T------A--T--GGC--- 6824
H1H.CF.90.056 ..........................................................................ATAAGC-------C-AA-------------ATG---G--AG---A--T------------A----A-----------T--C---A--T--GGG--- 6719
H1J.SE.93.SE9280_7887 ..........................................................................ATAAAC----CATC-C-------------TAT---------G--A--T-----------------A--------A--T------A--T--A----- 6698
H1K.CM.96.96CM_MP535 ..........................................................................ACATTTAAACCA-C-AA-C-------A------------C---------TG----------C---A--------------C---A-----A----- 6599
H1O.BE.87.ANT70 GTATTAACATGACATTC...............AATCACAGC...................................................AGC--T--A--T-T---GG-AACCCATTTACAC-----C---CAT--A-----C--T--T-----CA--G-TA-GA-- 7435
H1O.CM.91.MVP5180 ATGTTACCATAATATTC...............AGCAGAACT...................................................AGT--T--A--TG-----G-AAGCCATTTACA------C---CAT--A-----C--T--T-----CA--T-TGGGA-- 7443
H1O.CM.94.BCF06 GAAATTTTAGCATAA..TATTCAACCACA.........................................................GT--A.AGT--T--A---AT----GCAAGCT-TTTACA------C---CAT--A-----C--T--T---G-CA--T-T-GG--- 7488
H1O.CM.96.96CMA102 ATATTAGCATAATTTTC...............AGTAACAGT...................................................G-T--T--A--T-T---GG-A-CCTTTTTGCA------C---CAT--A--G--C--T--T-----CA--T-TGGGA-A 6907
H1O.CM.98.98CMA104 ATGTTAGCGTGATCTTC...............AATAGAAGC...................................................AAT-AT--A--T-----G--A-CCTTTTTGCA------C--CCAT--A--G--C--T--T-----CA--T-GGGGA-- 6897
H1O.CM.99.99CMU4122 TTAGC.....................................................................ATGATA--C-GTA--AG-A-T--T--A--TT----G--A-CCCACTTGCA-----GC---CAT--A--G--------T-----CA----C--GA-- 6887
H1O.CM.x.pCMO2_3 ATGCTAGCATGACATTC...............AAGGAAACC...................................................--T--T--A--T--------AACCCAATTGCA------C---CAT--A--G--C-----T-----CA--T-TGGGA-- 7466
H1O.FR.92.VAU ATGTTACCATAAAATTC...............GGTAATCAC...................................................AGT--T--A--TG-----G-AAC--ATTT-TT------C---CAT--A-----C--T--T-----CA---AT--G--- 6977
H1O.SN.99.99SE_MP1299 CAGTTAACATAACATTC...............GAGCGCAGC...................................................ATT--T--A--TT----GG-AACCCATTTGCA---C--C---CAT--A--G--C-----T-----CA--T-TA-GA-- 7479
H1O.US.99.99USTWLA AAATTAACATAACATTC...............AAGAACAGC...................................................A-T-AT--A--TATC---G-AACCCATTTGCA------C---CAT--A-----C--T--T-----CA---AT---A-- 6897
H1O.US.x.I_2478B ATATAAACATGATATTC...............AATTACAGT................................................AGTA-T-----A--T--------AACCCA--TGCA----------CAT--A--G--C--T-----C--CA--T-T--GA-- 7512
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................ACATTCAAGGC-C--G--AAGAAT-----A---------G-AAC-CACTTA-TG--C-----------A--G---A----T------A-TT-CAG-T-A 6857
H1N.CM.95.YBF30 ....................................................................ATAACCTTCAGGGC-CGAG-GAGGAAT-A---A----T----G-GAC-CACTTA-TG--C------A----A--G--------T-----CA-TT-CA--T-A 6975
H1N.CM.97.YBF106 .......................AACACAACTTTCAAA..........................................GC-C--G-TAAAAAT-----A----T----G-AAC-CACTTA-TG--C------RR---A--G--------T--C--CA-TT-CAG-T-A 6939
H1P.CM.06.U14788 ..............................................................CACAACCATACATTTGTT-----AA-CAGTA----G--A--------GG--TCTT---TGCAC--C-G----CAT--------C--T--T-----CA-C-GCAGC--- 6925
H1P.FR.06.RBF168 ..............................................................CAAAACCATACATTTGTC---CG-A-CAGTA----G--A--------GG--TCTTTT-TGCAC--C-G----CAT--A-----C--T--T--C--CA-C-GCAGC--- 6882
CPZ.CD.06.BF1167 ..................................................ACCACCTATACATTTAGGACAGATGGGGATC-A---TGGAT---------A----A---G-C-CAG--T--TT-G--C--C---CA---A-----------T---G-CCTC-A-A-TTG- 7546
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................GCGAAAACAA-ATG-AC--T-CA--AT--A--T--T---G-AAA-GT---TT-G--------CCA---A-----C--T--T---G--AT-----CTTG- 6856
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ...................................................................................-CAG-TCAACA------A-----G-----A----ACATG-TG--C--------G--A--G-----T--T-----CA-C--C-C-T-- 6957
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................AATATTACA----TA-CCAATC----C--A----T----G-AAC--ACTTA-TGA-C-----------A-----C--T---------A-C-GT---T-- 6916
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ....................................................................ACAGAAATAAAC---G-AGGTG-A--C--C--A--T-T----G-AACT--A--TTA---C-----------A-----C--T---------A--T--A-CT-A 6953
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................AACATAAGC----T-GTCC-T--T--G--A--T------G-GACT-AC--TCAC-----C--C--G--A-----C------------A---GTG-GA-C 6906
CPZ.CM.98.CAM3 .............................................................................AAC----CAGT-AGTC-------A---------G-AAC--ATATG-TG--------------A-----C--T--T--C---A-T--TAC-T-- 6822
CPZ.CM.98.CAM5 .............................................................................ACC----CA-C-AA-C-C-----A--T---------AC--ATATG-TG--------------A-----C--T--T------A-C--T-C---C 7098
CPZ.GA.88.GAB1 .............................................................................ACAC-C--CAG-G----T-----A--T-----GG-CAC-CAT--T-TG--------------A-----------T------A-T-GC---A-A 7455
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .............................................................................ACA--C-CAA-GCATC-------A---------G-G----ATTT--TG-----C-----------G--C--T--T------A--T--AG-T-A 6808
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................CAACAAACG--CC-ATGGCAGAGG-AT--A-----T--GG-CACT-GCTT-T-G--C------CA---A-----C--T---------CTC---A-TTG- 7041
CPZ.TZ.01.TAN2 ..........................................................................AATGAAAAGTTTG---GGAGTAA---A-----T--GG--AGC-GCTT-T-G---------CA---A-----C--T--T------CTT--TGGTTG- 7070
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ....................................................................AAACCTACCCTGAA--TCAC-CGGC--AAG-----------GG-A-AG-ACTTTT-G---------CAG--A--------------C---CT----A--TG- 7056
CPZ.TZ.09.UG38 ......................................................................................TGGAA-CA------A--T-T----G--ACC-ACTT-T-G---------CA---A-----------T--C--CCTC--TA-CTG- 6985
CPZ.US.85.US_Marilyn .............................................................................GAG--A-TT-C-AATG-------A---------G-G----ATATG-TGC-------------A--------T--T------A---TT-CC--A 7423

V4 loop start
MAC.US.x.239 ATAAAATCAATTTGACGGCTCCTGGAGGA.....................................................................--A--T--G---G--ACCTTCATGT-GACA-----CA----A--G--CC----------AATG-ATTGGT-T 7824
Env D__K__I__N__L__T__A__P__G__G__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__D__P__E__V__T__F__M__W__T__N__C__R__G__E__F__L__Y__C__K__M__N__W__F_
H2A.DE.x.BEN .................................................................GGGAAAATTAACTTTACG--A-CGGGAG----CTCA-----G---G-G-C-TTTATGT-GAC---C--CA----A------C----------CATG--TTGGT-C 7909
H2A.PT.x.ALI .................................................................AACCAAATTAACTTTACA--A-C-GGAAG---CTCA--TG-----G-G---TATATGT-GAC---C--CA----A------C--C-T--C--CATG--TTGGT-C 7890
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .................................................................GAAAAAATTCGTTTTA-AGC--C-GGAGA-C-CTCA---------G-G-C-TACATGT-GAC---C--CA----A------C-------C---ATG--TTGGT-C 7336
H2B.CI.x.EHO .................................................................TCACAGATAAGGTTAGCAG----CG-GAG-A-CTCA--T------G-AAG-TATATGT-GAC---C---A-G--A--G---C-----------ATG--TTTTT-C 7868
H2B.GH.86.D205_ALT .................................................................AGCGTAAAGTTAGTA-CAG-A--TGGAAA---TTCA--T-------CAAC-TATATGT-GACC------A----A-----C--A---------ATG--CTGGT-C 7882
H2G.CI.92.Abt96 AMATAACCTTTACAACACCAGGAGAAGGT.....................................................................TCA--T------G-AAAGTTCATGT-GAC------CA----A-----C--G--T-----AATG--TTGGT-T 7240
H2U.FR.96.12034 GTCAGATAAATCTGGCAGAACCAGCAGGA.....................................................................--T--TT----GG-AAA-TTTATGT-GAC---C--CA----A-----CC----------GATG---TGGT-C 7366
COL.CM.x.CGU1 ATATA...............................................................ACTATCACTCCAAGG--TGG-AATAG-AC-A-T--T-----GGC-ACTTTCAC-TT-G-G-T----CATA--TT---C--T---------G--T-TAGTT-A 6837
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .............................................................................ATAACA-T---T-A-C-------A--TAG---GG-ACA--G-GTAT-G--CC-A--CCAT--A----A---T--T--C---GTC-GTA-GGCC 7258
DEB.CM.99.CM40 .............................................................................CTGACA-TA--C-A-C--AA---A--TAGG---G-ACA--GTGT-T-G---C-G---CAT--A-----C-----T-----CATTT-CA--GCC 7152
DEB.CM.99.CM5 .............................................................................ATAACAGTA--C-ATC-------T--TAGG--GG-ACA--ACACGT-G---C-A--CCAT--A--G--C--T--T------GTTT-CA--GCA 7079
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ................................................................................GA-GTA-C-CGGGTG-----A----------C-AGC-GTGCAC-G---C-G---A-G--A-----------T-----CCTC---AG-A-- 7454
DRL.x.x.FAO TAAGTCTCAAAGGCAAAAAGATC............CAGGACAGAAACGTGACAGGGTGCATGTTAAAGCAGCTTAAGGTGGA---TT-CA--A-CAAG-----T-TG-C-TCA-AG-AC-T--TGA-GTTG--------A----AC----T-------GTTT-TA--A-A 7241
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ......................................................................................A-G--T--------A--T-----GG--ACCT-T-TGCAC---------CAT---------------------A-C--TA--A-- 6871
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ......................................................................................A-T--T--------A--T------G--ACCTTT-TGCA----------CAT--A---------------G--A-C--TA--A-- 6930
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ....................................................................AATATACATCTGAGA-G-AT--GG......--A--T------TCA-CG-ATTTTT-G--C------CA---T-----------T-----GATGGACTGGT-T 7383
GSN.CM.99.CN166 ...........................................................AGAAATGATACTCAAATAAGA-GG-CCTC-GAGC-TAA---A--T-T---GG--CA---T--TT-G--CC-A---CA---A-----------T--C----TGT--AT---C 7343
GSN.CM.99.CN71 ...........................................................CCTAATAAGACTCAAATAAGG-GG-CCTCCGAAC-TAA---A--T-T---GG-CCA---T--TT-G--CC-A---CAG--A-----------T-------TGT--GT---C 7343
LST.CD.88.SIVlhoest447 ATAACACA.................................AAGCCTTGTGGTAGACAACTAAAGGGATTACCTATAGCAAA--T-AC-AGAAG---G--AA-T-TT-C--CA-AG-T-TTG-TGCA--CA-------AA---A-G----T---C---GT----AG-A-A 6580
LST.CD.88.SIVlhoest485 AGGGAAAA.................................CAGCCTTGTGGTAGACATCTAAAGGGATTACCTATAGCAAA--T-AC-AGACGT--G-AA-GT-TT-C--CA-AG-T-TTG-TGCA--CA-------A----A-G--T-T---C---AT----AG-A-A 6577
LST.CD.88.SIVlhoest524 CACCAGGA.................................AAACCATGTGGTAGACAATTAAAGGGTCTACCCATAGCAAA--T-ACGAGAAG-----TA--T-TC-C--CA-AG-T--T--TGCAC-C------T-A----A-G----TT------GTC---AG-A-C 6583
LST.KE.x.lho7 GTGATTCTAAGAAA...........................ACAACTTGTGGACGGAAATTAAAAGGCTTACCAATAGCTAA--T-ACTAGGCAT----CA---TT--C--CA-AG-T-TTA-TGCA--C--------A----A-G----TT------GT---TAGGA-A 7655
MND-1.GA.x.MNDGB1 CTAGCACTGGAGAGGAGAACAAACAAAACACGGACAAGCAAAAGGAGTTTGCCAAATGCATAAAGACTCTTAAGATAGATAA-T-TACTA-A---...--A--TAG--C-GCA-A--T-ATG-TGA-G-CA---CA---T---A-G----T-------GT----AG-A-C 7013
MND-2.CM.98.CM16 GCAAGGGGTTAAAAAGAAAG.....................GAAAATAGAACGGGTTGTGCCCTTAAAACAATAAAGGTC-C-G-CT-CA--A-GAA---C--A----G-GCA-A---TATT-TGC-CCTC--------A----AC----TT-------GG---A--A-T 7568
MND-2.GA.x.M14 GCAGGGGGATAAACAATAGA...............GGAGTGGTAAACAAAACAGGGTGTGCCTTGAAAACAATAGAAGTAAG---CT-CA--A-CATT--C--A----G-GCA-A---AATT-TGA-CCTC--------A----A-----TT-------GG---AG-A-T 7494
MND-2.x.x.5440 GTAAAAGCAGTAACAACAAA.....................AAGAACACAACAGGGTGTCATCTTAAAACTATAAGTATAAG-G--TCCA--GTTAA---C--A----G-GC--A---TATT-TGC-CCTC--------A----A-----TT-------GG--TA--A-A 7195
MNE.US.x.MNE027 ATAAAATCAATTTGACGGCTCCTCGAGGA.....................................................................--A--T--G---G--ACCTTCATGT-GACA-----CA----A--G---C----------AATG-ATTGGT-T 7295
MON.CM.99.L1_99CML1 .................................................................GTGACCACAATATCT-GG-GATTTCAAC-CCA-------AAG--GG-CCAG--T---T-G-----C--CCAG--A-----C--T--T------GTCT--GCTT-A 7354
MON.NG.x.NG1 .................................................................GTGGCCAACATAACT-GG-GAT-CCAGC--AA---A---AAT---G-CCAG--C--TT-G--C------CAG--A--G--C--T--T--C---CTGT-TAG---A 5970
MUS-1.CM.01.CM1239 CAGAAGAA.........................................................AAGATAAAAATCAGG-GG-CCTCCCAGC-CAA------TAAT--GG-CCA---A--TT-G----------C---------C--T-----C---CT-T--GTG--- 7300
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ACGAGACT.........................................................AAAATAAAGATAAGA-GG-GATC-GAGC--AAG--A--T-A---GG-CCAG--A--TT-G-----------G--A-----C-----T------CTCT-TGTG--- 7331
MUS-2.CM.01.CM1246 ACAAAACG.........................................................GAAATAAAAATAAGG-GG-CCTC-GAGC--AAG--A--TAGG--GG--CAG--A---T-G--------CCA---------C--------C--C-TGT--GT-T-A 7435
MUS-2.CM.01.CM2500 GTGAAAGT.........................................................GATATAAAGATCAGG-GG-CCTCTGAGC--AA---A---AGG--GG-CCA---T--TT-G--------------A-----C--T--T--C--CCTT-GTGTC--A 7349
OLC.CI.97.97CI12 GCATAGGGAGG...............AACTCTACAACCTTTGCCAAAGCAATCAAAAGA.........TTCAAGTTTGATGAG--A-TTAAGAG------A--TGAT-CTGCA-A--ATATG-TGA-G-TG-----T--CT-CA-G-GG-TT------ATC--TA--A-T 7054
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ....................................................................ACTAAAATAAACA-A-G-TC-GTT-AT-----A--TGAT--G-C-AA-TATTTTT-GC-A-----C-AT--A-----CC----T-----ACTC-ATTGGT-T 6895
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ....................................................................AAGAAAATATACA-A-GATC-CAT-AT--------TGAT---GC-AA-TACTTTT-G--A-------AT--------C--A--T--C--A-TG-ATTGGT-T 6973
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ....................................................................GACAAAATAAAGA-A-GAAC-GTA-AT--T--A--TGAT--GGCAAG-TATTT-T-GC-A------AAT--A--------A--T--C--G-T--ATTGGT-T 7111
RCM.NG.x.NG411 ....................................................................GAGAATATAACTA-A-GATC-GT--AT-----A--TGAT--GGCAAA-TGTTTTT-G--A-------AT--A------C-T--T--C--AATG-ATTGGT-T 7155
SAB.SN.x.SAB1 .................................................................GACACAAACAAGATT---CTA---AGACA-T-G--A--T------TC--A-TTCTT-TT----------CA---T-----C-----T-----AATGGATTGGT-C 7692
SMM.CI.79.SIVsmCI2 GGAAGATCAATTTCACAGAGCCAGGAAGAAAG..................................................................TCT--T------G-A-C-TTCATGT-GACA--C--CA----A-----CC-------C--GATG---TGGT-C 6977
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ACAAGATTAATTTGACAGCTCCAGGAGGA.....................................................................--A--T------G-AAC-TTTATGT-GACA-----CA----A--G--CC----T-----GATG-ATTGGT-C 6880
SMM.SL.92.SIVsmSL92A AAAAGATTTACCTAACGGCCCCAGGAGGA.....................................................................-----------GG--ACCTTTATGT-GACA--C--CA----A-----CC----T-----AATG-ATTGGT-T 6909
STM.US.89.STM_37_16 CAAAAATAAGGATAGTGGCTCCTGGGGGA.....................................................................--A--T-----GG-CACCTTCATGT-GACA-----CC-T--A------C-T--T--C--AATG-ATTGGT-C 7463
SUN.GA.98.L14 TTGATAATATAACAAAGACA............TGCAGATTTACCAATGGTACAGATTTTAAAAAGATGATTAAGTTTAAACCA-T-G-GAAGCAT----CA--TG---C--CA-AG-T-TTG-TGA-G-C--------AA--GA-G----TT-------T----AG-A-T 7723
SYK.KE.x.KE51 .................................................................GTGACCTCAACATCA-GG-G-TCGCAAC--CA---A----TG---G-GAG---A--TT-G---C-A-----C--A--------T-----C---GTTT--A-GA-T 7078
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .................................................................GTAACCAACACCACA-GG-G-TCCCAGC----G--A--T-T---GG-ACG---A--TT-G--CC-A-----G--A--G--C------------GT-T-TA-G--C 7382
TAL.CM.00.266 .................................................................AAAGTGAACATCACA-GG-C-GC-GT-AGGA----A----T---GG-ACA-CTTTT-T-GCA-GCA---CAG--A-----C-----T--C--CAT--GTTCTA-- 7194
TAL.CM.01.8023 ..............................................................GGAACAGCACAAATAAGG-GGC-AGG-GT-AG-AAG--A----T----G-ATC-CTCTTTT-GCA-GCG--CCA---A--G--C-----T------ATTT-TAGCA-- 6741
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .................................................................AACACAAGGCAGATT-GGCTAAGTAGACA-T-G--A--T------GCA-CT-ACATTT-GC-C-----CCA---A--G--------T----C-C-TGATTGGT-T 7481
VER.DE.x.AGM3 .................................................................GATACTGAAGAGATT-A-CT---GAGACT-TTT--A--T------GCA-C--ATTTAT-G---------CAG--------C-----T-----AATGGATTGGT-T 7019
VER.KE.x.9063 .................................................................GATACAGAGAAAATA-A-CT---GAGACAGTTT--A--T------GCA-C--ATTTGT-G--------CCAG--A--G--C--------C--GATGGACTGGT-T 7521
VER.KE.x.AGM155 .................................................................GATACAAACAAAATC---TT----AGACA-TTT--A---------GCA-C--AT-TAT-G--C--C---CA---------C-----------AATGGACTGGT-T 7501
VER.KE.x.TYO1_patent .................................................................AATACAGAACACATA-ACCT----AGACA-T-G--A---------GCATCC-ACTTGT-G---------CA---A-----C--T--T-----GATGGATTGGT-T 7500
WRC.CI.97.97CI14 GCAAGAAT..................AATTCAGCAGACTTTGCTAAATGTATTAAACGG.........TTCCAGATAAGAAACTTTAC-AGACA-----CC--TAG--CT-CA-A--ATATA-TGA-G-TC--------A---A-G----T---C---ATC---AG-A-A 7558
WRC.CI.98.98CI04 AGAAAAAC..................GATTCTAGAGAGTTTGCTAAATGTATTAAACAG.........TTCCAAATAAGAAACTTCAC-AGAAA-----CT---AG--CT-CA-A--ATATA-TGA-G-T---------A---A-G----TT--C---ATT--TA-GA-T 7603
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AGAAAGGG..................AATAGCAGTGCATTTGCAACTTGTATTAAACAG.........TTTCAAATAAGAAACTTCAC-AAACA-----CT---AG--CC-CA-A--AT-TT-TGA-G-TA--------A---A-G----TT-----CATT---A--A-A 6499
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V4 loop end
H1B.FR.83.HXB2 TTTAATAGTACTTGGTTTAATAGTACTTGGAGTACTGAAGGGTCAAATAACACT.................................GAAGGAAGTGACACAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGC 7531
Env _F__N__S__T__W__F__N__S__T__W__S__T__E__G__S__N__N__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__G__S__D__T__I__T__L__P__C__R__I__K__Q__I__I__N__M__W__Q__K__V__G__K__A__M__Y__A
H1A1.UG.85.U455_U455A --------C-T----AA-GGC--C-TG-CA-A-GACATG---C-----GG----................................................--A--T----A---T--------G-----------T----------G-------C------------- 6961
H1C.ET.86.ETH2220 --------C--AAAAC-AG-ACTGTT-AAT--C-G-AC-AAT-T---C......................................................-----A----A----------------------------------GG-------CG------------ 6907
H1D.CD.84.84ZR085 ---------G-A---AA--TATCAGGACAT-----A-GGTTAAATG---CA-TC................................................--A---A--------------------------------------G---------------------- 7052
H1F1.BE.93.VI850 ------GAC--AG-C-CC----A-GGCACT........................................................................-----T--------TC-G------------G--------------GG-------CG----------A- 6811
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ------TCA-GCCT---G-GATCA-A-A-T---GAGA-T---A-T.........................................................-----A--------T-AG------------G-G-GA----------GG--G---C------------- 6937
H1H.CF.90.056 ----------G----GAA-TGCA----AATTAC--ATC-AATGAC-CA--GGGA.......................................-AC--A-AC--T--A--G---------------------G---------------G-------CG------------ 6850
H1J.SE.93.SE9280_7887 --C-------G----GA---G-A--GCATTGAAG--AC-AATGAC-CA-GTNAC..........................................-CA--T-----AA-A-----T-A-------------G-G-GA--------A-GGAC----C-------C----- 6826
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------GAG--AG--GAG---G-----...........................................................................-----A--------T--------G--G-----------------------G-----------A----- 6694
H1O.BE.87.ANT70 ------TA-...ACC---TCAT---ACG-A-CC--C............TGT-G-GTTAGT......AATGTTAGTCAAGGTAACAAT-GCACT...............--A--T----A-C-G-G---GG-GG---GGTCA---ATA-GG-G-CAGTCG-G-C-C----- 7569
H1O.CM.91.MVP5180 -----CTA-...ACT----TC-ACTG-ACA-AGT-C-G-.........TG-CAGGAGATCAAAGGGAGCAATGAGACCAATAAAAAT-GTACT...............A-A--T----AGT---G---GC-AG---GATCA---AT---G-G--AGTCGAG---C----- 7586
H1O.CM.94.BCF06 -----CTA-----TTAAGTG--A-GG--CCCAATG-...........................AATGAGACCAATAAAACTCAGACAA-TAA--C-C-GGAT-CT-TAA-A--T----AG----G---GG-AG---GATCA---ATA--G-G--AGTT--G-C-C----- 7631
H1O.CM.96.96CMA102 ------TA-...AAC----CAT-CTTAG-A-CC--C............TG----GACAATAGCACTAATAACACTAACAGCATTAAT-GTACT--CATG.........A-A--T----A-T-G-----GG-GG---GGTCA---ATA--G-G---GTC--G-C-C----- 7053
H1O.CM.98.98CMA104 ------TA-...ACC----CAT---ACAAA-CC-AC............TG----AACAAT......AGGACTGATAATAGCACTAAT--CAC-...............A-A--T----AGT-G-G---GG-AG-G-GGTCA---ATAC-G-GG--GTC--G-C-C----- 7031
H1O.CM.99.99CMU4122 ------TA---C-TC-CATG--ACGGAACC--CTG-ACTAATAACC-A........................AGTAACAGTGAKAACA-GAATG-CACATTG-CAGAGA-A--T----AG--------GG-AG---GGTCA---ATA-GG-GR-AGTCG-G-C-C----- 7033
H1O.CM.x.pCMO2_3 ------TA-...ACT--CTCAT---AAG-A-CC-AC............TG----ACTAAC............CAAAGTAGTAATGAAACTA-T...............A-A--T--------------G--AG---GGTCA---AT--GG-G--AGTCG-G-C-C----- 7594
H1O.FR.92.VAU ------CA-...ACC---TCCT-C-AGAA--A--TGACCTAT......----AGATCAATTGTACTAATATTAGCAATAATAGCAAT-GCACTCAG.........G-AA-A--T-----GT-G-G----G-AG---GGGAC---AT--GG-G----TCG-G-C-T----- 7129
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ------TA-...ACC---TCAT---TAG-A-CC-AC............TGT---AGTAACCAA.........AATAGCAGCAACAGTA-T-AC-C-.........CGGA-ATAT-----G--------GG-GG---GGTCA---ATAC-G-G---GTC--G-C-C----- 7616
H1O.US.99.99USTWLA ------TA-...ACA--CG-AT---A-AACTCC-AC............TGT-GGATTCAGAATGACAATAATACTTATGAAAACAGTAC-A---CA............A-ATAT---C-GT-G-G---GG-AG---GGTCA---AT--GG-G---GTC--GCC-C----- 7040
H1O.US.x.I_2478B ------CA-...AAC----GCT----CG-A-CC--C............TGT-G-TATACCGGAATCCTCTATAATCATACCTTTAGCC--AAT-CCACT-GC-CT-AGA-A--T------T-G-GG--GG-AG---GGTCA---AT--G--G----TCG-G-C-C----- 7667
H1N.CM.02.DJO0131 --C---GAG-GCAT-AA-...............................................................ACAAAT-GGACT-A--GG--T--T--T--G--C--T-------G-------G----TT-----ACA-G-----------G---T----- 6964
H1N.CM.95.YBF30 ------GAGGAA-TAC----CGAG--AG-TGAGC--..................................................................--T--T--G--T--T-------G---G---G----TT-----ACA-GG----------G---T----- 7079
H1N.CM.97.YBF106 ------GAG-GCGA-.....................................................................AACA-GACT-A-A-G--T--T-TT--G--C--T---------------G--R-TT-----ACA-G-----K-----G---T----- 7040
H1P.CM.06.U14788 -----CTT--G--ATAC-TGG-A-GACACC-CCTGGCGG-CTG--GGC--T.....................CATAATACA.........A-TGAAA-T-T-...--A--GT-T--T---C-G--G---G-AG-T--TTCA---AT--G---G---TC--GCT---T--- 7062
H1P.FR.06.RBF168 ------TA--GC-ATAC-TG--A-GAGAA-G--GTATGCA-TATC-----T.....................CATACAGGTAATTACAC---GGAGA---T---A--A--G--T--T---C----G---G-AG-T--TTCA---AT--G---G---TC--GCT---T--- 7031
CPZ.CD.06.BF1167 ACA--C-A-GGCATCGAG-TCGA-........................................................................-GA-TGC-G-TAGCA-----TC--C-T-G---G--AG----TCAT---GGA-T----TCC-GG-G---T---CT 7644
CPZ.CD.90.ANT --C---GCC--A-ACACGGGA-ACCTCATC-CA-AC-G--CCCTC............................................................-TAGCA-AT--------T--G--G--AG-T--TCAT---GGC-T---TTC-----GC--T--CTT 6966
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --C----AC-G----ACA----CA---A-CTCAGA-AT-AATAGCTCA...................................................-AT--A-TAA-AAAC--T-------GG------G-----TCC---AT--G---G--C--G-G---T--C-- 7076
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----CA-A-CAAAAT........................--CAAC-CA-CTGGC.............................................-AT------T-A-A-----------G-------G----TT-A---ACA-G-----------G---T----- 7017
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --C---CAAT-CACTA--...........................................................................-ACA-T-TT-CACA-A-T--G----------G-------G----TCA------AGG-----------G---C-T--- 7048
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A-C----TC---AA-.....................AT-AACAA--C-G-G-A-.............................................-TG-CA-TAA----T--T-------G------AG-G--TTCC---AT-CGT-----G----G---T-T--- 7010
CPZ.CM.98.CAM3 ------TA---G---AAA--C-AC-A-ATA-C--AG-G--ATAAC-CC-C-......................................................TT-T-------T-------GG------G-----TCC---AT--G---G--G--G-G---T----- 6938
CPZ.CM.98.CAM5 --C----AGTT-AAT-A--C-T--GA-AACCAA-ACA-C.........TG---CAGAAATAAC.........ACAAATGACACAAACTC--AC-A-AGT---C-A--AA-AT----T-------GG------G-----TCC---AT--G---G--G----G---C----- 7250
CPZ.GA.88.GAB1 ----C-GAC-ACATTACA---G-C-T-ATA...........................................................................-TA--G-----------T-G---G--AG-T-GTTCA---AT--GG-------G--G---A----- 7550
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 A---CCT---ACA-TAG-G-C-CA-G-GA-........................................................................TA--TT----------A---T-GG---G-AG----TTCT---AT--G---G--G----GT--C-T--- 6906
CPZ.TZ.00.TAN1 AC-----CCTGGACAGC-...-A--GAACC-A--A-ACTCATGGT-C-CTT......................................................GTTGCA---------C-G-GG--G--AG----TCAT---GGT-T---GTC-----GGG-T--CCT 7154
CPZ.TZ.01.TAN2 ACA---CCCTGGAACAAC-CA-ACCACA-A...............................................................-A--GA--TC-AGTAGCA-----T---C-T-G------AG-T--TCAT---GG--T----TCT-R--G---T---CT 7177
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 A----CGAG--C---C----CGAG...............................................................ACG-ACCAGAC--ATC-TGTAGCA--C--T---C-C-G------AG-T---CAT---GGC-TT--G-CT-----C--C--CCT 7163
CPZ.TZ.09.UG38 ACA----TA--G---C-AG-G-CGTGGCTA-AG---A-CAATAGT................................................TCCCGTC-CC-TGTAGCA-----T-A-C-T-GG--G--AG-----CAT---GGT-T----TCT----GT--C--CCT 7107
CPZ.US.85.US_Marilyn -----C-TG--C-ACAAC............-A---C--CAACA-C-C--T-......................................................--A--TAAG--T-------G-------G----TCA----AT--G-----------G---C-T--- 7527

V4 loop end
MAC.US.x.239 C-A---T-GGTAGAAGA--GG-A---AGCT-AC..........................................CAGAAGCCAAAG---CAGCA-A-A-GG-ATTA-G-G-----TCAT--T-G------A--C----CT-----T--------C---AATG-T---TT 7952
Env _L__N__W__V__E__D__R__N__T__A__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Q__K__P__K__E__Q__H__K__R__N__Y__V__P__C__H__I__R__Q__I__I__N__T__W__H__K__V__G__K__N__V__Y__L
H2A.DE.x.BEN C-C---T-GGTAGAAGAC--G-ACCAAACAC-GCGC..................................................................-A-TAT......---CAT-----G--G--A--T--T-CC-----T--------G---AATG-A---TT 8007
H2A.PT.x.ALI C-C---T-GGTGGAAAAC--A-CGGG-CA-GAACAG...............................................................CAC-ATTATGCA--G---CAT-----G-----A--T--T--C-----C----C---G---AATG-A---TT 7997
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST C-C---T-GGTAGAAAAC-GA-CG-A-CA--CACAG...............................................................CAC-ATTATG-G------CAT-----G-----A--T--T-CC-----C--G-----G---AATG-A---TT 7443
H2B.CI.x.EHO --A--CT-GGTAGAAAA--GA-C-GGGCTC..................................................................A-G-G--ATTATGCGT-----CAC--C-G---G--AG-C----C------C--GA-T----G-AATG-----TT 7972
H2B.GH.86.D205_ALT --A--CT-GGTAGA-AAC--A-CA-A-ACA-C-...............................................................CGG-G--ATTATGCG-----TCAT--C-G---G--A--C----C------C--G--T--G---AAT--A---TT 7989
H2G.CI.92.Abt96 C-A---T-G-TAGA-GAC-GA-A--TGACTCTCCTA..........................................AAGCCCCAG---C--CAAAGACGC-ATTATG-A--C---CAT--T-GG--G--A--T----CA-----C------------AATG----CTT 7368
H2U.FR.96.12034 C-C---T-GGTAGAAAAC-GG--C-TGGA-G-ACAA..........................................ACGTCAAGG--GA--CA-A-A-GG-A-TATG-G--T---CAT--T-GG--GG-A--T----CA-----T--------G-G-AATG-----TT 7494
COL.CM.x.CGU1 -GG--ACA-GA--CC.......................................................................................CCAGT-A-GAAC--T-CC--T-G-A-GC-GG-G--T-GT---GTC-CTCAT-CC-GGATCC------G 6920
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -A-C-ACT-TTCACCAA-G-C............................................................ACCATAAC-T-G---A---AC-CTTTGA-G--C----A---T--T---T-GG------CC---T-C--GA----GC-GCAT--A--CTT 7368
DEB.CM.99.CM40 C-AG--CTCCTACTCC-AC-A-A--ACACT................................................AGAAATAGCACTT-GTC-----AGTGGTTGA-G--T--T--G-----T--GT-AG------CT---T-T-CG-----GC--CAT--C---CT 7274
DEB.CM.99.CM5 ---......-A-CT-C-C-TG-A--AAACT................................................AATAACATAACCT-G---A-T-AC-CTTTGA-G--T--T-AG--T--T---T-GG------CA---TTC--G------C--CATG-A---TT 7195
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --C--CTCCT--CAA-A-CCAGT--ACAAC...................................................AGTAACAT-ATT-ACA--CAG-CATATA-GGTG--T-AC---------T-AG-G----CA-----C-C------C-TG-AT--T--CTT 7573
DRL.x.x.FAO -GG-GA-CATGGAACAA--GA-CA-G-AATGTGTGG...............................................................TATCCATATGCAT-C---CAC-----------A---G-TGAT---GCA-G------C-GGAAG--T---AT 7348
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----CTAC...AA--G--CAG-GGAACACT-C-A-............TGT--AGACAAGGAGCTTTGCAATAAGACTGCAGAAATG--GTAT...............A-T------C-CC-------GG-AG-C---TCC---AT--G------CTC--GCC-A-T--- 7011
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----CTAC-A---TACA--GGAG-GC--TGA-TGCAT-ACAGGG---TG-................................................----ATTATA----C---CATC-G-----GG-AG-C-TGTCC---AT--G------CTC--GCC-A-T--- 7052
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 A-C---TA-CTAAACAA-CGA-CAGAAGATGCAGAA.........GG--CT-A-AGGACCTGTGACAAAGGGAAGCCAGGACCAGGACC-T-TGT-C-G-G--CTTATG-TG-C---CAT---CG----G-AG----TGAT---T-C-CT--CTCT---AAGG-A----- 7544
GSN.CM.99.CN166 ---C-ACT--A-AATAAC...-CC-T-AAC--C-GC...AATATTGGG---..............................ATCACAAGCAA-TACA-AGG-CAATGG--GG-T----A---T-GG---T--G-C-C-CAA---GGAT-T--GTCT---T----C--CTT 7477
GSN.CM.99.CN71 ---C-ATTC-ACAACAA--T--CGG-AGT-GA-GACAC-AACATT--C--T..............................GTCACAAGCAA-TACA-AGG-CAATGGA-GG-T--------T-GG---T--G-C-CACAA---GGAT-T--GTCT-GGT-G--C--CTT 7483
LST.CD.88.SIVlhoest447 --CC-GGAATGGAATAA---A-ACT-AGAT-AATGG...............................................................TATCC-TGGGC-AAT---CAC------TC-G-----G-TGAT---GCATCT-----G--GAA---T---CT 6687
LST.CD.88.SIVlhoest485 C-CC-AGAATGGAATAA---A-ACT-AGAT-AATGG...............................................................TATCC-TGGGC-AAT---CAC------TC-G-C---G-TGAT---GCA-CT-----G--GAA---C---AT 6684
LST.CD.88.SIVlhoest524 --CC-GGAATGGAACAA---A-ACT-AGAT-AATGG...............................................................TATCC-TGGGC-AAT---CAC------TC-------G-TGAT---GCA-CT--T--G--GAA---T---CT 6690
LST.KE.x.lho7 --CC-AGAATGGAACAA---A-A-T-AGAT-AATGG...............................................................TATCCTTGGGC-AAC---CAC------AGC--C--TG-TGAT---GCT-C-A-------GAAG--T---CT 7762
MND-1.GA.x.MNDGB1 A-G-GGGCATGGAATGA-CC--A-GAGAA--AGTGG...............................................................TATCCTTATGC-T----TCA---T-GG-----AG--G-TGAC---AT-C---------G-AAG--A---TT 7120
MND-2.CM.98.CM16 -GG-GA-CATGGAATGA-C-A-A-T-A-CAGTATGG...............................................................TATCCATGGA-GT----T-AT--T-G------A---G-TGAT-----T-----------GAAG--T---AT 7675
MND-2.GA.x.M14 -GG--A-CCTGGAATAACC-A-ACT-AAATGT-TGG...............................................................TATCCATATA-GT----T-A---C-G---G--AG-GG-TGAT-----T-----G----GGAAG--T---AT 7601
MND-2.x.x.5440 -GG--GGCATGGAATAGC--ACAA-G--CAGT-TGG...............................................................TACCCTTA-A-GT-TC---AT--T-G------AG--GGTGAT-----T--------C--GAA---T---AT 7302
MNE.US.x.MNE027 C-A---T-GGTAGAAGA---G-A-CTGACTG-A....................................ACTACCCAGAAGCCACAG---CAGCA-A-A-GG-ATTA-G-G-----TCAT--T-G------A--C----CT-----T--------C---AATG-T---TT 7429
MON.CM.99.L1_99CML1 --C-T--A--GAA-AACC--C-AA--GGACG-G.....................ATATCTCCATTCGACGTGAATAACAAGCCCAACACCACGTA-C-TGGTGGGTGG--AG----T-CC----G------GG-G-CACAA---GGAT-T--GTC---GAGT--C--CCT 7503
MON.NG.x.NG1 --C-TYTCG-G-GACCCG-R--AG-A-AA--A-............G-A-CATT-GAATCCACCTTCAATGTTTCTACCAATGCCTCCACT-CCTA-A--GG-GAGTGGT-AA-G---C--C-C-GG---C-AG---CTCA----GGAT-CA-CTCC--GAGTR-C---CT 6128
MUS-1.CM.01.CM1239 ---C-ATT--ACAACAA--TC-CACAAATT-ACGAG...........................AGCAATATACATAATGTGACAACCA--TACCACC-AGATCAATGGA-GGTC--T--G--T-G---GT--G-C-CGCAA---GGCT-T--GTC----T-C--C--CTT 7443
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --CC-ATT-GT-AACCAC-CAGAG-TAAATGAA..............................AGCAACATCCATACTGTAACAACTA-GTACCACA-GGATCAATGGA-GGTC--T-----T-G----T--G-C---CA----GGAT-T--GTC---GT-T--C--CTT 7471
MUS-2.CM.01.CM1246 --CC-ATT-GAGAATAAC-CC--AGAAATT-A-GAC...........................TCAAATATACATACAGTAAAAACCA--TATC-CC-TGACCAATGGA-GGTC----------GG--GT--G---C-CA----GGTT-C---TC---GT-C--A--CCT 7578
MUS-2.CM.01.CM2500 --CC-ATT-GAGAATGAC-CC--ACAAATTCAC-A-...........................TCCAATATTGATACTGTAACAACCA--TACCACA-GGACCAGTGGA-GGTT--T--G----G----T--G-T-C-CA----GGTT-TACGTCG--GT-C--C---CT 7492
OLC.CI.97.97CI12 C----A-CATGGAATAA-GCGTC-GA-CCT-AGTGG...............................................................TATCCATGGTCA-AG--T---C-G-G-----A-G--G-TGAT---AT-----------G-AG---T---CT 7161
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --G---TA-TTGAACAA---G-CAGAGG-T................................................AATGAGAAG---A----GC-AG-C--GTTTG-T--T---GTC-CG---ATG---G-T--TGAT---T-C-CG--GTC--GGAA-G-T---A- 7017
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 C-C--CCTATTAAATAA--GA-C-GA-G-A................................................AACATAAAT--GC----AC-AG-C--GTTTG-G--T--T-TC-C----ATGG-GG-T--TGAT---T-T-C---GTC----AAGG-A--CA- 7095
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --A---TTGTTAAATAA-G-G-CAGTAG--................................................ACAACAAAT--GAAG--AA-AG--CCTTTTG-A-------TC-C----ATG--AG-C--TGAT---T-T-C----TCG-GGAAGG-A--CA- 7233
RCM.NG.x.NG411 C-A--CTA-CTAAATAA---A-CAGAAG-C-A--AA................................................AAT----CT--GC-AG-C--GTTTG-T--T--T-TC-CT---ATGG--G-T--TGAT---T-T-C---GTCT-G-AA-G-A--CA- 7277
SAB.SN.x.SAB1 C-C--CTA-TTGAATAA---GTCAGTAGACCCAGAC......CAT--C---TG-GCAAAAAATAAT...............ACAAAGCC-T-TT-GC-G-G--C-TATG-T--C---CAC----GG---G-AG----TGAT---T-C-CCT-GTCT---AAG-CA--C-- 7841
SMM.CI.79.SIVsmCI2 C-C---T-GGTAGA-GAA-GG-AC..........................................ATGACAGAACAAAACCCGGAG---AA--AGAGACAT-ATTATGCA--C--TCAT--T-G------A-----T-CT-----T--------T---AACG-A---TT 7105
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 C-G---T-GGTAGA-GA--GAGAC--AAATCACG--...........................AGATGGACATCACAAACTAGCAAA---C---AGA-A-AG-A-TATG-G--T---CAC--T-GG---G-A--T--T-CC-----T-G---------GAATG-----TT 7023
SMM.SL.92.SIVsmSL92A C-G---T-GGTAGAAGAC-GA-A-TTGACACTCC-A...........................AGATGGAAAAACCAAAAGCCAGAG---AA-GC-A-A-GG-ATTATG-A--T--TCAC--C-G----G-G--T--T-CT-----T-G------C---AATG-T---TT 7052
STM.US.89.STM_37_16 --A---T-G-TAGAAAAC-GA-----A-CAGAA...........................ATGAGAGATTGGAACAAAAACAAAAAG---CA-CAAA-G-GG-ATTATG-A------CAC--C-G----G-A--T--T-CA-----T--------G---AATG-T---TT 7606
SUN.GA.98.L14 --C--AGTATGGAATGAC-CA-CCT-CAAT-AATGG...............................................................TATCCTTGGGC-AAT---CAC------AGTG-G---G-TGAT---GC-TC---G--C--GAAG--T--CTT 7830
SYK.KE.x.KE51 ---GCA-A-GTG-CAAA-GGCTA-G--AATCCA...................................................AGCA-TTATGCAA-A-ATT-ATAT---T-G--TGCC---CG---G---------TAT---GG-T-T---ACC--GCT-------TT 7197
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---GC--AC-T-AC-AA-GGA-ACG-AA-T-AG-A-...................................................A-TTATGCCAGT-ACC-TCGT--GT----TGCC--TCGC-----A--T--TGAT---AGAT-T---A-----TTG--A--CCT 7501
TAL.CM.00.266 --CCTG-A-----CC-A-G-GTA--AC-AC-CAT-AA-CCAAGGC--ATTACACCAAGGGGTCATAGGAAAG...AAGCCGAGGTCGAGT-AT--GAC--AGT--TA-A-GT-----CA-C-G-GG-----G--C----G----AGC-GG--G-AG--GTT------CCT 7361
TAL.CM.01.8023 --C-TG-AA--CAAC-A--CATAC-A--AC-CAG-A---AAAGG-GTACTGCACCAGGAGAAGATAGGCCGACAAGAGCACAGGTATAGT-AC--AAC--A-T-TTT-A-GT-C---CAGT---GG-----G--C--T-G----AGC-------AG--GCT-------CT 6911
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 G-----T-GCTGAATAA-G-GTC--A-A-TG-A-GA......AATGTAG-TGTAGAAGGTAATAATTGCACCACTGGAAAGGATAAACGCT-CTACA-A-GG-CATATG----C---CAT--T-GGTC----G-C--TGAC---T-C-CGC-CA-T--GAA--CC----- 7645
VER.DE.x.AGM3 C-A---TACCTGAATAA-CG--CAGTAGATCCGGAC......CAT---CCGTG-AATGGTACGAAGGGAAAAGGTAAGGCACCAGGACCCT-TGCAC-A-G--CATATG-TG-T---CAT---CG-TCTG-C--T--TGAT---T-C-C-C--TC--GGAA--CC----- 7183
VER.KE.x.9063 C-A---TA-TTGAATAA-C-ATCAGTAGATGCA-A-......CAT---C-ATG-AGTAATGAAACAAAAAAAGGGAATGCCCCAGGACC-T-TGTAC-A-GG-CTTATG-TG-T---CAC--C-G-TCTG-C-----TGAT---T-T-CCA--TC---GAA-G------- 7685
VER.KE.x.AGM155 --A---TA-CTGAATAA-TTA-CAGTGGATGC-GA-......CAT---C-TTG-AAAAACAACGCAGGGAAAGGTCGAAGTCCAGGTCCCT-TGTAC-G-G--CTTATG-TG-C---CAT--CCG-TCTG-C-----TGAT---T-T-CTA--TC---GAA--CA----- 7665
VER.KE.x.TYO1_patent --A---TACTTAAATAA---A-CATGGGATGCAGAC......CAT---TTTTG-AGCAGCAAAAAG...AAAGGACACGCACCAGGACC-T-TGTAC-A-GG-CGTATG-TG-T---CAT--C-GGTCTG-A-----TGAT---T-T-CCC--TC---GAA--CT----- 7661
WRC.CI.97.97CI14 GCAG--GCATGGAACAA-CGC---GAGACC-AATGG...............................................................TATCCATGGAGT-------C---T-G-A-T--AG--G-GGAC---GCAC-T--G----T-AA-G-A---TT 7665
WRC.CI.98.98CI04 GC-G--GCATGGAACAAC--G-A-GAGA-C-AATGG...............................................................TACCCTTGGAGT-------CG--T-G-A-T--AG-GG-TGAT---GCAC-T------GT-AA-G-A---TT 7710
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GCAG--T-GTGGAATAA---A-CAGAAAA---ATGG...............................................................TATCCTTGGGCA--T----CT--C-G-TC---AG-GG-TGAT---GCATCTA----G--GAA---A--CTT 6606
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V5 start V5 end
H1B.FR.83.HXB2 CCCTCCCATCAGTGGA.........CAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT....................................AGCAACAATGAGTCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACA 7656
Env __P__P__I__S__G__.__.__.__Q__I__R__C__S__S__N__I__T__G__L__L__L__T__R__D__G__G__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__N__N__E__S__E__I__F__R__P__G__G__G__D__M__R__D__
H1A1.UG.85.U455_U455A ----------CAA---.........GT---A--G---GA------C--------A--A-----------------G----C-....................................-A---T-CAA-AAAT----C-------------------------------- 7086
H1C.ET.86.ETH2220 ---------TGAA---.........AT---A-TG---AG---------C-----A--A---C-G---C-T-----A-CC--A.................................GAGCCAC-T-GCACAAAA-----A----------A-------------------- 7035
H1D.CD.84.84ZR085 ---------TGAA--G.........-------AT-----------------------A-----G---------------GC-....................................-AT--T-C-C--AAT--C-C---T-----------------------A---- 7177
H1F1.BE.93.VI850 -T-------TGCA---.........A-C----CC---AAC--------------TT-A-----G------------------.......................................G-G-G-A-CATT----C-----------AG------A------AA---- 6933
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----------GCA---.........A-C---GA----AAC----GC--------A--AA-------------------G---AAT........................AACAATACA-AT-CA-G----AGT------------------------------------- 7074
H1H.CF.90.056 ----------CAA---.........A-C----TG---GT---------------A--AA----G----TT--C-AG-----C....................................GCGTCTGCA--AAATT-T-C-------------------------------- 6975
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---------TGCA---.........A-C----CG--CA----------------AT-A-----G---C-T-----A--A--CAGG........................GGGAATGGC--TG-G----GCA-T----C----------AC-------A------A----- 6963
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---------TGCA---.........AGT----AC---AGC--------------AA--A----G------------------.......................................--T-C-C-TAAT----C---------------------C---------- 6816
H1O.BE.87.ANT70 A----------AA--T.........A-TC-A-C----ATG-----C--A--T--AA--A-CC--CA--TG---.................................AACACATGGAAC----G---CA-CAAT-TA-CA--T-----AAT---G-----C----AA--T- 7697
H1O.CM.91.MVP5180 A---------CCC--C.........A-CT-A-C----CAT--C--C--A--T--AA--A-TC--CAGTT----CAACCA....................................TGG-ATTC--CA-GTGAAA-T-CAC-T-----A-T---G----------AA--T- 7711
H1O.CM.94.BCF06 A---------CCA--T.........G-TC-A-C----AA---C--C--A--T---A--A-T---CA-CT----ACACCC.................................TACAACTC-TCATG---CAAT-TC-CA--T-----AAC---G-----------A--T- 7759
H1O.CM.96.96CMA102 -----------AA--T.........A-CC-A-C----AGG-----C--A--T---A--A-TC--CA--T----CARCCA..............................TGGGGCAGT-AT-T--CGA-TGA-AC--CA--T-----A-T---G---------GAA--T- 7184
H1O.CM.98.98CMA104 -----------AA--T.........ACCC-A-C----ATG-----C--A--T---A--A-TC--GA--TG--AC-GTCA...TGGAACGGGAGTGCTACAAAGGACATTAAT...GCT-CATGG--CATTAAT-CT-CA--------AAT---G----------AA--T- 7186
H1O.CM.99.99CMU4122 A----------AA--T.........-CTC-A-A----GAG-----C--A--T--AA--A-TC--CA--A-----AACCA..............................TGGAACAAA-CA-----CACACA--CC-CA--T-----A-----G----------AA---- 7164
H1O.CM.x.pCMO2_3 A----------AA--T.........A-TC-A-C----AG----CGA-----T--AA--A-TC--CA--T----ATGCCA.................................TGGAAT-AA-G-G-A-CAAA--TT-CA--T-----A-T---G----------AA---- 7722
H1O.FR.92.VAU A---------CCA---.........A-CC-AGT---CAGG-----C--A--T--AA--A-TC--CA-TTG--CACGCCA..............................TGGAATAAA-CAC-TCC-A-CAG-ACC-C-C-T-----A-----G----------AA--T- 7260
H1O.SN.99.99SE_MP1299 A-------GG-AA--T.........A-CC-A-C---CAGC---CTC--A--T--AA--A-TC--CA-TTG---ATGCCA..............................TGGAACAGC-C------CAGCAA--CC-CA--T-----AAC---G----------AA--T- 7747
H1O.US.99.99USTWLA A-----T----AA--T.........AGTC-A-CC--CAGT-----C--A--T--AT-AA-CC------------CACTA...........................ATAAAMAGAARCTC--G---CCCCAA-ATC-CA--T-----AAC--------------AR--T- 7174
H1O.US.x.I_2478B A---------C-A--T.........A-CT-A-C----GG------A--A--T--AA--A-TC--GA--TG----AGCCATGGAAAGGGAACCAGAACAGCACAGACGGGAACCAGAAC----CAG-CAG-AAAAGC--A--T-----AAC---G---A------AA--T- 7828
H1N.CM.02.DJO0131 A--G--A--TC-G---.........A-TC---CC---AAC--C-C------T--A---A-TC--GA-CATAG------C................................................AGTAAT-GC-CAG-ATAT--CAC-------A-C---GTCA-TC 7077
H1N.CM.95.YBF30 A--A--A--TC-G---.........GTTC---AC---A-C--C--------T--A---G-TC--GA-TATAG------GCC-.......................................G---CCA--GAAACA--AG-ATAT--CTC-------A-C---GTTA-TC 7201
H1N.CM.97.YBF106 A--A--A--TC-G---.........A-TC----C---ARC--C-G---C--T--A---A-TC--GA-CATAG----.............................................G-A--C-GTAA-A---CAG-ATAT--CTC-------A-C---GTTA-TC 7156
H1P.CM.06.U14788 GA-A--T--TGAG--G.........G--T-A-AG---CA---C--C--------TT-AA-G---GA------ACTACC-T-CAAT.................................GA--G--GCA--AA-ACC-CT--A--T---AT---G-----C----CAA-T- 7190
H1P.FR.06.RBF168 G--A--T---GAG---.........---T-GCAG--CCAC--C--C--------TT-AA-----GAC----CATCACC-T--AAT..............................GCC-A--G--GCAGCAA-ACC-CT--A--C---AC---G-----C-----AC-T- 7162
CPZ.CD.06.BF1167 --------GGGAG---.........--GG-C-A----GT---T-G---------AT-CA--A-G---GCT--GACGAA-G-CACTGATGGC.............................................-CTA---C---CACCTTCTCT-CA-A-GT---AG 7760
CPZ.CD.90.ANT AG-C--T-GG--A--G.........A-TG--TCC---A-T--C-GC--A--T--AA-TA-G--G...GA--G-CAAATAT--..........................................-----AA-T-TT-AAG-GTC-----CT-C-A---TAGCA...---C 7079
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---A--A--T--A---.........ACT--A--T--CA-------------T-----C--GC-CGAGTT---CA-A--ACTCCCG.....................AGAAATGGGACT-AT-C----A-CAAGTTA-CAC-ATAC---AC---------G-----A--TT 7216
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 T--G--A--T-AA---.........-CT----AC---CTC--T--C--C--T---A-AA--C-TGAC..........................................TATACAAAGTCTGGA-C----AAGT-C-C-A-ATAT--CAC---G-----C----CTA--C 7136
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 A-----T--T--A---.........AC----CA----AAT--C-CA--C-----C--A--C---------------AAA---GAG.............................................A-T--A-CT--T------AC---------C-----AA-T- 7164
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A--A--A--T--A--T.........A-C----CC--CA-T--T-----C-----TA-----C--GAG-T-C--AAGAACCGAGAA..................GATCAGGGAGAAGATCAGG-TC-GA-TAA-ACATA-G-TT-T-TAAC---G--TA-C----AA--T- 7153
CPZ.CM.98.CAM3 ---A--A--T--A---.........GTT--A--T--CA-------CG----T---A-TA--C-TGAG-C--GGCA---C-TC.................................AAC-A--G--TCACCAA-ATC-CGC-ATAC---AC-------A-C---GTA---T 7066
CPZ.CM.98.CAM5 ---A--A--A--A--G.........A-C--A-C---CAT---------A--T--A--C--CC-CGA-GC--GA--AAAATGGGAA.................................-A-......A-TA-TATA-CAG-GTAC---TC---G-----A-----A---T 7372
CPZ.GA.88.GAB1 A--C--A-----A---.........A-C--C-CT--CAAT--T--C-----T--A--T--C-----TTC---CAC-CC-GTGACT.................................-A-----G--GTAA-CT--CA--T------AC-------A-C----AA--T- 7678
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---G--T-GA--A---.........ACT--A-CC---AAT--C-CC--------A--C--C---GA-GT-C-GAA-..........................................G---CGGGGA-CAA-ACAGAAG-TTAC-TGTC---G-----------A--T- 7025
CPZ.TZ.00.TAN1 T--C--A-GG--G---.........AC-G-A-A----CAC-----C--C-----A--TA-CA-G---GC---AAAA-AC--CAAT.............................................AATAGTTATAC-CCC-AATTTTCT-CT-TAG-AGAA---T 7270
CPZ.TZ.01.TAN2 T-----A-GG--G---.........AC-T-A-AG--CAAT--------------A--TA-TA-G---GC---AAAA.............................................GGAGG-...AATA-C-CAG-TCCTA-ATTCTCC--TA-AG-AGAA---T 7290
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ------A-GA--A---.........AC-G-A-A----GTG-----C--C--G--TT-C--GA-G----AC--G-AAACGGG-GCT............................................................A-CTTCTCC--TA-AG-AGA---TT 7264
CPZ.TZ.09.UG38 A-----T-GA--G---.........A-TT-A-C---CAG---T--C---------T-CA-TACG---T-G---................................................--TG-CAC-GAGA-CG-GC-TGTTA-CTTTTC--CCA-AG-AGAA---T 7220
CPZ.US.85.US_Marilyn ---A--A----AA--T.........GTGC-A--T---AAC--------A--G--AA--A-TC-TGAC-T-AGCATAA-CGCAGTC..............................AAT-A-G-T-G-AG-AATATA-CAG-G-TG---AC--------------C--CTT 7658

V5 start V5 end
MAC.US.x.239 G-----A-GAGAG---.........G-CC-C-CG---AAC--C-CAG-G--CA-T--CA--GC--AC-T----T-GAT-G--GGA.............................................AA-C-A-CTAAT-TCA-CATGA-T-C---GG--GCA--AC 8068
Env __P__P__R__E__G__.__.__.__D__L__T__C__N__S__T__V__T__S__L__I__A__N__I__D__W__I__D__G__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__Q__T__N__I__T__M__S__A__E__V__A__E__
H2A.DE.x.BEN G-----T-GGGAA--G.........G-GT-GGCC---GA-----CAG-A--CA-CA-AA-TGCT-AC-TT--CATA-A---AAAT..........................................CG-A-TC-T-C-AA--TTA-CTTTA-T-C---AG--GCA--AC 8126
H2A.PT.x.ALI G-----T-GGGAA---.........G-GT-G-CC--CAAC----CAG-A--CA-CT--A-TGCT-AC-TT--CACG-A-GGC................................................AA-C---CAAAT-TTA-CTTTA-T-C---GG--GCA--AC 8110
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST G-----T-GGGAA---.........--GT-A-CC--CAAC--T-CAG-G--CA-CA-AA-TGCT-AC-TT--C--A--AG-G................................................AA-C---CAAAT-TTA-CTTTA-T-C---GG--GCA--AC 7556
H2B.CI.x.EHO G-----A-GAGAG--T.........G--C-CTCC---AAT--C-C-G----CA-C--CA--GCC-AC-TT--CT-GATAG--AAG.............................................AA-CTT-CTAAT-TTA---TGA-T-C---AG--TCA--AC 8088
H2B.GH.86.D205_ALT G-----A-GAGAA--T.........G-GC-CTC----AAT--C-C-G-G--TA-C--CA--GCC-AC-TCA-CTCA-AC................................................A-CAGTACC-C-AAT-TTT---TGA-T-C---AG--TCA--AC 8102
H2G.CI.92.Abt96 G--C----GAGAA--T.........G-TC-G-CG---AAT----CAG-C--CA-C--AA--GCG-AT-T---A-AGAA--GGTCT..........................................A-CAA-C-T-CAAAT-TCAT-TTCA-T-C---GG--GCA--AC 7487
H2U.FR.96.12034 G-----A-GAGAA---.........G-TC-C-CC--CAAT--T-CAG-A--TA-CA--A-TGC--AT-TT---C-GAT---CAAA.............................................AATC-A-CAAAT-TCT-CATGA-C-C---AG--GCA--AC 7610
COL.CM.x.CGU1 G--G--TCCAG-A--T.........--TC-ACA----AAC-GGG-G-AACAGCCAG-TA-TGCGTTC-TG-GCACCATAG-AGGA..............................GAC-ATG-TGG-A-TGGGTGTGCT-ATCC-G-A-C-CC-AATTT--A-CAT-CAT 7051
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 G--A--A-GAGAA--G.........G-GT-G--G---GAC---C--G--T-T-CAA-AA-T--TGATGTG-C-CACTA-GGACAC................................................AT-T-GAATTTGA-CCC-TC-TC------T-A--CAG 7481
DEB.CM.99.CM40 A-----G-AAGAA---.........G-GT-G-AG--CAGC---C-C---T-T-CAT-TG-T--TGATGT----CACTA----GGG................................................AGT--AAC-CTTA-ACC-TC--C---C--C----CAG 7387
DEB.CM.99.CM5 G-----A-AGGAA---.........G--T-G-AG---CAT--TTC-G--T-T-CA--TG-T--TGAGGT--C-CA-TA-GGGCAA................................................A-C--GAA--T-A-ACCCTCCTC------T-A--CAG 7308
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 A--A--AGCAGAA---.........G------C---CA-C--C---G-GT----CA-TA-TG--GAC-CG----TCCA-CCGAAC..........................................AGAA-AC-T--AACATTGA-GCTCTC--CT---G-----C-AG 7692
DRL.x.x.FAO G-----TG-ATCA---TTTAATAATG----A------A--CA-G--G-C----AAA--T-C--TGAG-TCC-AAAATTGG-GACAGAG........................GAAACAG-AG-TTCCA-C-ATC----TAAATTTATACCGCA--AT--AG--CAAA-TC 7494
GOR.CM.04.SIVgorCP684con T--W--TM-T--G---.........ACTT-W------AT--YTW----------AA-AM-----CA-------ACACCCCYS.................................GCTGAG--T---A-TAA-ACC-C---A-----ATT------T--A-----AA--- 7139
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con T--G--T--T--G---.........ACTT-A------AA---T-----------AA-AA-----CA---G----TACCCCTGAATAAG.....................ACTAATGAG-AT-GT-C---T-A-A-C-C---A-----AAT------G--C----CAA--- 7192
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 T--A--A-GGGAA--T.........--TT-GGAG---AAC---TCAG-C--G-CA--ATACG-GG---T----TA-AAC--CAAG..........................................TCTGG-CCA--AAATGTGA-CCT-A-TCCTC-GG-AC-CAG-- 7663
GSN.CM.99.CN166 A-----ACGGCAG--T.........--T--A-AT--CA----C--C--------T---T-GA--GATG-C-C-ATGTA-G-AAGC................................................TCT---AA--TGA-CCCGTCG-CC---G--GCT--TG 7590
GSN.CM.99.CN71 A-----ACGGCAA--T.........--T--A-AT---A----T--C--C--T--C--C---A--GACG---CGATGTA-GGACAT................................................TCC---AAT-TGA-CCC-TCG-CC---G-AGCC--TG 7596
LST.CD.88.SIVlhoest447 ------A-CATCA--CTTTAACAACAG---A------A-TCAT-GAG-A----AAA--TGG--TCA--TG--AAAGTT-G-ACCA........................GAAGAAAACCTGGGAGGAA-T-TGTCTG--AGATTCTTGCCTCCCTCCTGGGAA-CAA-TC 6833
LST.CD.88.SIVlhoest485 ------A-CATCA--CTTTAATAACAG---A------A-TCAT-GAG-A----AAA--TGG--TGA-CTG--AAAGT-GG-GCCA........................GAGGAAAACCTGGGGGGAA-T-TGTCTG--AGATTCTTGCCTCCCTC-TGGGA--CAA-TC 6830
LST.CD.88.SIVlhoest524 T-----A-CATCA---TTTAACAATAG---A------A-TCAC-GAG-G----AAA--TGG--TGA--TG--AAAAT-GG-ACCA........................CATGAAGACTTAGGAGGAA-TCTGTCT--TAAGTTTTTGCCTCCCTC-TGGGA--CAA-TC 6836
LST.KE.x.lho7 A--A--T-CTTCA--TTTCAACAATAG---C------A-TCAT-GAG-A----AAA--T-C--TGAG-TG--AAAAT-GG-ACCA........................CATGAGGACTTAGGAGGCA-CCTAAGT--AAAGTTCTTGCCTCC-TC-TGGGAA-CTA-TC 7908
MND-1.GA.x.MNDGB1 A--A--T-CATCA---TTTAATAAT--C--A--G---A--CAT-GGG-A----AAA--TAC--TGA--TGC-AAAGATAG--AGT.................................-ATG-A-CAA-AATGC-A--TAAATTCTTGCCTCCCA-T--A-CCTCCA-TC 7257
MND-2.CM.98.CM16 G-----TG-ATC----TTTAATAATG-G--A--------TAATG--G-A----AAA--T-C--TGAGGTTC-AAAGACAG-AGAG..........................................-GA-A-ATC---AAATTTGTGCC-CA--AT--GG-ACAAA--C 7803
MND-2.GA.x.M14 G-----TG-GTC----TTTAATAAT--T--A-----CA-TAATG--G-C----A-A--T-T--TGAGGTCC-ACTA-T-G-AGGA.......................................--AAGA-A-CTA--AAAGTTT-TGCC-CA--AT--GG-ACAAA-TC 7732
MND-2.x.x.5440 G-----TG-GTC---GTTTAATAATG----A------A-TAATG--G-G----AAA--T-C--TGAGGTCC-AAAAAC-G--GATGAC....................................----GA-ATATC--AAAATTTATACC-CA--ATTGG--TCAAA-TC 7436
MNE.US.x.MNE027 G-----A-GAGAG---.........G-CC-C-CG---AAC--C-CAG-A--CA-T--CA--GC--AC-T----T-GAT-G--GGA.............................................AA-C-A-CTAAT-TCA-CATGA-T-C---GG--GCA--AC 7545
MON.CM.99.L1_99CML1 A-----ACGG-AA--C.........--TG-GCAG---A----T-----C--T-CC--C--GA-T---G-G--GTTGTA-C-AAAC................................................A-CG-GAC-CTTGT-CCCTCG-C-C-GG----T---T 7616
MON.NG.x.NG1 G--A--A-GACAA--G.........--TG-GCAG---A-C--T-----C----CC--CT-GG--GATG-G--GTTGTA-GGCAGC................................................ACAG--ACGTTGAT-CC-TC--C-CGAG--TCT---G 6241
MUS-1.CM.01.CM1239 G-----ACGAC-G---.........--TG-GCAG---A-T--T---G-G--T-----C--TA-TGATG---C-ATGTA---AGAC................................................ACAG--AA--TGA--CC-TCC-CGA--G---T----G 7556
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 G-----ACG--AG--C.........-TTG--C-----GAG--T-----A--------T--CA-TGACG---CCATGTA--GAGAT................................................TCA---AAT-TGA--CC-TC--C-A--G--TT----G 7584
MUS-2.CM.01.CM1246 G--C--TCGA-AA--T.........--TG--CA----A----CC--G-A--------AT--A--GATG-G-CCATGTACGGCAAT................................................ACA--AAA--TGA-CCCCTC--CCA--G-C......T 7685
MUS-2.CM.01.CM2500 G--C--TCG-CAA--C.........--T--CCAG---A-G--C---G-G--T--T--C--CA--GATG---CCATGTA-GGCGAC.............................................A-T-T--ATCGATTGA-CCC-TC--CCA--G--CTT---G 7608
OLC.CI.97.97CI12 T-----ACAACCA---TTCAATAATAG---CC-----............---CAAAGAG--ACTGA--TGTT-TTG-AA-TACAA..............................AAAGTAG-G--C-GAA-GC-AG-G-CATTG-T-CC-CC-TC---C-ACGT-A-TC 7289
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 A--G--A-GGCAA-AT.........GCGT-A-C----AATG-T-CAG-A-GCTATT--T--GC-GAC-T---GTA--TG---CAA.............................................AAT----CTAATGTGA-ACTGTCT-C---AG-AG-A---C 7133
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 A--A--A-GACC--AT.........GC-T-G-A---CAGGG-C-CGG-C--TTACT--T-GGC-GAC-T----TA-ATAC--ACC.............................................AAT--A-CAAATGTTA--CTGACT-C---GG-AG-A--TC 7211
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 G--A--G-GGCCA-AT.........GCGT-A-AG--CAGTG--C-GG-AT-CTAT---T-GGC-GAC-T---CTA-AT----GAC.............................................AGT----CAAA--TCA-CCTCTC--CG--AG--G-T--TT 7349
RCM.NG.x.NG411 T--A--A-GGCCA-AT.........GCCT-G-----CAACG-C-C-G-G---TACT--T--GC-GAT-TT--CTA-ACAG--AAT.............................................ATGACA-CAAATGTCA-CTTGTCT-CT--AG-AG-A--T- 7393
SAB.SN.x.SAB1 --------GAGAA--C.........--CT-GGAG---AAC--G-CAGCC----C----TATG--GA-TTGA-CTA-AAC-G-AAA.............................................AA-AG--C-AATGTGA-GTT-TC-CCTC-G--TGAAAG-- 7957
SMM.CI.79.SIVsmCI2 G-------GAGAA--T.........G-TC-G-C---CAAT----CAG-A--CA-T--TA--GCC-AT-TCA-CT-GAA-G-C.............................................-GAAAT-GC-CAAAT-TCA-CTTTA-T-CC--GG--GCA--GT 7221
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 G-----A-GGGAA---.........G-TC-C-CG---AAT--C-C-G-A---A-T--AA-TGC--AT-T----T-GATA---.............................................A-TAAT----CTAAT-TCA-CATGA-T-C---G--TGCA--AC 7139
SMM.SL.92.SIVsmSL92A G-----A-GAGAA---.........G-CC-GCA----AAC--C-CGG-A---A-TT-AA--GC-GAT-T----T-GAT----.............................................--AAAT----C-AAT-TCA-CATGA-T-C---AG--GCA--AC 7168
STM.US.89.STM_37_16 G-----A-GACAA---.........G-CC---CT---AAT--C-C-G-G--CA-TA-AA--GC--AC-TT--CT-GAC---CAAT.............................................AAT----CTAA--TCA---C-A-T-C---GG--GCA--AC 7722
SUN.GA.98.L14 G--C--A-CATCA--GTTTAATAACAG---A------G--AAC-GAG-G----AAGCATGG--C---CTG--AA-G-TGG-AGACTGG.....................AAGGTAAATG-ATCA--CATC--A-TTG-AGC-TTC-AGCC-CCTACCA-C-CCTTAA-TC 7979
SYK.KE.x.KE51 G--A--T-CAGAA--G.........--C----AG--CA-T--T--------T-CTG-AT--AC-GAT-T---GTACTA-CCAAAT.............................................--AC--T-GAATTTTG-ACCTACT-CTA--G--GAA--TG 7313
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM G--C--T-CGGCA--G.........--T----A----A-T--C---G-C--T-CAG-AT-GACGGAC-T---ATACTACCCAGGA.............................................--TAC-T-GAA-TTTA--CC-AC--C-A--G--GA---TG 7617
TAL.CM.00.266 ---A----GGGAA---.........--CC-GCAG--CAA-AGT--C--C-----AT--T-GG-GGAT-TCA-CCACCACCGCGGC..........................................TCTAGT--C--AACAGT-GAGCCCTCGTC-C-G--AC-T---T 7480
TAL.CM.01.8023 G--G--A-GAGAG---.........--CC-G--T--CAA-AGC--CG-C-----TA-C--GG-GGAC-TCA-CCACTA---GGGG..........................................A-TGA-ATC--AAGTGTGGAACCCTCTTC-C-A--C--A--TG 7030
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 A--A--A-GGGAA---.........--CT-AGA---CA------CAG-G---TCTA--A-GG--T--CTG---TA-AAC-GCAAA.............................................GAAAG--CTAATGTGA-ATTGAC--CTA--T--GA-A--- 7761
VER.DE.x.AGM3 A--G--A-GAGAA--G.........--CT-GCA---CA----C-CGG-A--G--TA--TC-G-GGAGCT-A--TACAA--G-AAG.............................................AA-AG--CTAATGT-A-ATT-A-TCCCC-G--AGAAAC-- 7299
VER.KE.x.9063 T--A--A-GGGAA---.........--TC-GGA---CA----C-CGG-C--T--TA--AC-G--GA-CT-A--TA-AAC---AAC.............................................-ATAGA-C-AATGTGA-ATT-A-TCCCC-G--AGAA-GA- 7801
VER.KE.x.AGM155 T--A--A-GAGAA---.........--TT-GCAG--CA-G--C-CAG----T---A--AC-G--GAGCT-A-CTA-AA---CCAG.............................................AA-AG--CAAATGT-A-ATTGA-TCCCC-G--AGAAAC-- 7781
VER.KE.x.TYO1_patent T--G--A-GAGAA---.........--TT-GCA---CAGG--C-CAG-C--T---A--AC-G-TGAGCTTA--TA-AA--G-AAA.............................................AA-AGA-C-AA-GTGA-ACT-A-TCCCC-G--AGAATCT- 7777
WRC.CI.97.97CI14 G-----AG-ATCA--GTTCAATAAT--T--------C............--TCAAAGAG--AC-GA--T-TTGTT-AACTGGGAA..........................................AGAAATC-AG-GA-GTTC-AA-CTCCTTCCA-C--ACA-A--T 7781
WRC.CI.98.98CI04 G-----AG-ATCA---TTCAGGAAT--T--A------............---CAAAGAG-GACTGA--TTCTATTCAA-TGGGAA..........................................A-TAAGC-AG-GGAATTC-AA-CTCCTTCCA-C--ACA-A-TT 7826
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 G-----GG-GTC----TTTAACAAT--C---------............--CCAAAG-G---C-GA-GT-CTCTT-AA-TGGGAA..........................................A-CGGGC--G-GGAGTTC-AA-CTCCTTCCC-C---CAAA--T 6722
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Rev Responsive Element (RRE) region Env gp120 end Env gp41 start
H1B.FR.83.HXB2 ATTGGAGAAGTGAATTATATAAATAT...AAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAG.....................AGAGAAAAAAGAGCAGTG......GGAATAGGAGCTTTGTTCCTTGGGTTCTTGGGA 7796
Env N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__.__K__V__V__K__I__E__P__L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__R__V__V__Q__.__.__.__.__.__.__.__R__E__K__R__A__V__.__.__G__I__G__A__L__F__L__G__F__L__G_
H1A1.UG.85.U455_U455A ------A---------------G---...---------------------C------------------G-------------------G--.....................-----------------T......---C--------A-C--------------A--- 7226
H1C.ET.86.ETH2220 --------------------------...-----G---G-----A-G---C----------------T---C----A--G---------G--.....................----------------CA.........C----------------------------- 7172
H1D.CD.84.84ZR085 -C------------------------...---------------------C--------------------------------------G-A.....................---------------A-A......---C--------A-------------------- 7317
H1F1.BE.93.VI850 --------------C-------G---...---------G-------------------------------------A---CA----------.....................----------------C-......---C----------------------TC-T--G 7073
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----------------------G---...---AC---------CA--T--C------------------G-----G-------------G--.....................-----------------T......---C-G------G-C--------------A--- 7214
H1H.CF.90.056 ----------------G---------...---------------------C-G---A--------------A---G-------------G--.....................------------------......-----G-------CT------------------ 7115
H1J.SE.93.SE9280_7887 --------------------------...---------G-G-----G---C-------------------------A------------G--.....................------------------......------------G-------------------- 7103
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------------C-G---------...---------C-G---------C-----A------------G---C-G----------------.....................-----------------A......---T--------G-----T----A--------- 6956
H1O.BE.87.ANT70 TA-------C------G-TC--C--C...----------GGG-AA----T--TA-T--G--------ACGTATTGCA--GCC---CA-AAGCACT.........AGAACTCAT-----------------A......---T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T 7849
H1O.CM.91.MVP5180 TA-------C-A----G--C--C--C...---------C-G--AA----T--TA-T--------T--A--AATGTCA---CC-A-AA-AA-CATT......CACACCCCTCAC--G--------------A......---T-G---ATGC-A---T-G---G-GC-AA-T 7866
H1O.CM.94.BCF06 TA-------C------G--C--C--C...------A--C-GG-AA----T--TA-T--------T--A--AATTTCA---CC-A-AA-AGGCCTT......AACACCACCCAC----G------------A......---T-G---ATGC-A---T-A---G-TC-AA-C 7914
H1O.CM.96.96CMA102 TA-------C-C----G-TC--C---...----------GGG-AA----T--TA-T--------Y--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCACT.........GGCATTCAT-----C-GG--------A......---T-G---ATGC-A---T-A---G-TC-AA-T 7336
H1O.CM.98.98CMA104 TA-------C-C------TC--C---...--G--G----GGG-GA----T--TA-T--------T--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCATGGGC...ACTGGTACTCAT--G-----G--------A......---T-G---ATGC-A---T-A---G-TC-AA-T 7344
H1O.CM.99.99CMU4122 TA-------C------G--C-----C...--G-------GGG-AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCACT.........GGTACTCAT--G--G-----------A......---T-G---ATGC-----T-G---G-TC-AA-T 7316
H1O.CM.x.pCMO2_3 TA-------C------G-TC-----C...--------GG----AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCACT.........GACACTCAT-----------------A......---T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T 7874
H1O.FR.92.VAU TA-------C-C----G-TC------...----------G-G-AA----T--TA-T--------A--A--AATTGCA--GCC-ACTA-AGGAACT.........AGCACTCAT-----G----------CA......--TT-G-C-ATGC-A---T-G---A-TC-AA-T 7412
H1O.SN.99.99SE_MP1299 TA-------C------G-TC-----C...-----------GG-AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCACT.........GGCACTCAA-----------------A......---T-G---ATGC-A---T-A---G-TC-AA-T 7899
H1O.US.99.99USTWLA TA-------CCC----G--C--T--C...----------G-G-AA--T-T--TA-T--------T--T---ATT-GT---CC---TA-AGGCACT.........AACCATCAA-----------G-----A......---T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T 7326
H1O.US.x.I_2478B TA-------C----C-GCTC-G---C...----------GG--AA----T--TA-T--G-----T--A--AATT-CA--GCC---CA-AGGCTTT.........GGCACCCGC------------------......--CT-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T 7980
H1N.CM.02.DJO0131 TC------CAA--G--G-----G--C...---AC---C-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---AGT.....................----------------CC...TTT---C----T--GC----T--G-----TC-T--- 7220
H1N.CM.95.YBF30 TC------CAA--G--G-----G--C...--------T-GC--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---AGT.....................----------------CC...TTT---C----T--GC----T--------TC-T--- 7344
H1N.CM.97.YBF106 TC------CAA---C-G-----G--C...--------T-GT--A-----CA-------------AGGT--A--C--A---C-CACA---AGT.....................--------G-------CC...TTT---C----T--GC----T--------TC-T--- 7299
H1P.CM.06.U14788 TC-----------G------CCC--C...--------TC--G-AA--G-TC-G-CC--G-----T--A--AATTTCC---CCTACAA-TAT-GCT......CATGATGGACAT--GA-G-----G----CA......--CC-----ATGC-A-----------TC--A-C 7345
H1P.FR.06.RBF168 TC-----------G------CCC--C...--G-----TC--G-AA--G-TC-G-CT--G-----T--A-GA-TCTCC---CCTACAA-CAT-RCT......CATGATGCTCAT--GA-------G-G--CA......--CC-----ATGC-A------------A--A-T 7317
CPZ.CD.06.BF1167 -C-ACT-G-AA-T-GA-ATG-GTAGATAC--------GG-G--AC-G------TC---G--------T--A-G---A---CC---A--TGGTGACCCA...GAAGCAAAAAGT---AGT-------A-......ATA-----G---ATGA-C--TA-G--A--TC-CA-T 7921
CPZ.CD.90.ANT -A------GCG--G--G-CC-GG--C...C-G--G---G-G----RT--C--GTC------C--A--A-CA-GN--A--GCC--AAA-AA-ACAA............CACTCC---C---------GCA-T......--------GCTG--C---T-G--TC-TC-CA-T 7228
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 TG-----GCTG------C-------C...--------C-GC--A-----CA-------G-----A-GT--A--T--A--GCACACA---ACA.....................----------------CC...TTT---C----T--GC----T--------TC-A--- 7359
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 TC-----GCAG--G--G-----G---...--G--G--C-GC--A-----CA-------------AGGA--A--T--A---CACACA---ACT.....................---C------------CC...TTT---C----T--GC----T--------TC-T--- 7279
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -------------------C-----C...--G-----------------CC-----T-------A-----------A--G---ACA-----A.....................--------G--G-----A......---C-G----TGA----------A---A----- 7304
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T-------------C----C-----C...---A----TG-G--AC-----C-------------T--T--AAGT-GA---TAT-CA--AG-AAAACAA...CACCAT......--------G-----CC-T......---C-------AC----T---------C----- 7305
CPZ.CM.98.CAM3 TG-----GCT------GC-------C...--G-----T-GC--A-----CA-------------A-GT--A--T--A--GCACACA--ATCA.....................----------------CC...TTT---C-G--T--GC----T-----------A--- 7209
CPZ.CM.98.CAM5 TG-----GCT-------A-C-GG---...--------T-GC--A-----CA-------------A--T-----T--A--GCACAC----GCA.....................-----G----------CC...TTT---C-------AC-------C-----TC-A--- 7515
CPZ.GA.88.GAB1 T------------GC-C-----G---...--------TCG---A--G--T---TC---G-----A--A--A----GA--GCATACA---GCAAGA......CAG...AAAGAC---C-G----------CC...TTC--TC-G-----AC--------------C----T 7833
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 T------G------------------...---A-------------G---C-G--G--G-----A--A--A--------GTACACA---GCAAAA......GCA...CTTGAT---TCC----------CC...TTT---C-G--G--GC----T-----A---C-T--- 7180
CPZ.TZ.00.TAN1 ------A-GTA------GCA-G----...-----G--GG-----C-G--C--GTC---G--T--A-GGCCA-G---A--GCCT-AAA-TA--GCCAAT...CAT......ACT--GTC--G-----AT---......--C------CTG-----T-----A--TC-TA-T 7422
CPZ.TZ.01.TAN2 ------A-GTA--G---GCA-GG---...---------G-G---C-G--C--GTC---G--T--T-GGCCA-G------GCCT-AAA-TA--GCTAAC...CACACT......---TC--G---G-AT--T......--C------CTG-----T-----A--TC-CA-T 7442
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------GGTG------GCA--G--C...---A-T---G-----C-G--CC--TC---G--T--T----CA-G---A--GCC--A-A-TA--GCCAAT...CATACA......---TC------G-AC--T......--C-----GCTG-----T--G--A--TC-CA-C 7416
CPZ.TZ.09.UG38 ------AGGTA---A-G-CACG---C...--------GG-----C-G--C--G-CCA----T--T--T-CA-G---A--GCCG-A-A-TAGAGCCAAT...CACACA......--GTC--------AT--T......--C------CTG--------G--A--TC-CA-T 7372
CPZ.US.85.US_Marilyn TA----A--A-------C----G---...--G--G--C-GC--A-----TA-------G-----AGGT-----C--A--GCATACA---A-A.....................----------------CC...TTC---C----T--AC-------G-----TC-T--- 7801

Rev Responsive Element (RRE) start Env gp120 end Env gp41 start
MAC.US.x.239 TG-ATC--TTG-----GGGAG-T---...---T-----G-G--CACT---A-T--CT-G--C-----AG-T-TG-----GTACACTACTGGTGGC............ACCTCA---A-T-------GG--C...TTT-TGC----G......---T-G--T--TC-C-C- 8214
Env L__Y__R__L__E__L__G__D__Y__.__K__L__V__E__I__T__P__I__G__L__A__P__T__D__V__K__R__Y__T__T__G__G__.__.__.__.__T__S__R__N__K__R__G__V__.__F__V__L__G__.__.__F__L__G__F__L__A_
H2A.DE.x.BEN TG-ACC--TTA---C-GGGAG-C--C...---T--A--G----AAC----A-T--CT-C-----T--AG-TCAG-GA--GTACTCCTCAACT...............CCAGTG--GA-C-------GT---...TTC-TGC----G......---T-G--T--TC-C-CG 8269
H2A.PT.x.ALI TA-ACC--TTA-----GGGGG-T---...---T-----G-G--AAC----A-T--CT-C-----T--ATCA-A--G----TACTCCTCTACT...............CCAAGG--GA-T-------GT---...TTC-TGC----G......---T-A--T--TC-C-CG 8253
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST TA-ACC--TTA-----GGGGG-T---...---T-GA--G--G-AAC----A-T--CT-T-----T--ACCA-T---A---TACTCCTCTGCT...............CCAGTG--GA-T-------GT--A...TTC-TGC----G......---T-A--T--TC-CACG 7699
H2B.CI.x.EHO TG-AT-A-TTG---C-GGGGG-C--C...---T-----G-G--AAC----A-T--CT-T-----T--A-GTAT---A---TATTCCTCAGT-...............ACACCG--GA-T-------GT--A...CTT-TGC----G......--TT-G--A---C-T-CG 8231
H2B.GH.86.D205_ALT TG-AT---TTG---C-GGGGG-C---...---T-----G----AAC----A-T--CT-C-----T--AG-T-T--GA---TACTCCTCAGTA...............AAACCG--GA-T-------GT--A...ATG-TGC-----......---T-G--A---C-T-C- 8245
H2G.CI.92.Abt96 TG-ATC--TTA-----GGGGG-T---...---T-----G----AACT---A-T--CT-T--------A--T-T-------TATTCCTCTGT-...............ACACCG-A-A-T-------GT--A...TTT-TGC----G......--TT-G--A--TC-T-C- 7630
H2U.FR.96.12034 TG-AT---TTA--G--GGGGG-T---...---T-G---G----AAG----A-T--CT-T--T-----ACCA-TG--A---TATTCCTCAGT-...............ACACCG--GA-T-----G-G---A...TTT-TGC-T--G......---T-G--T--TC-C-CC 7753
COL.CM.x.CGU1 TAA-T-CTTTG-----GGGA-G---C...---T-G--------GAGGA--ACTACTTAT-TC--A--AG-TAT---A---TC----AATGTAAAT......TGGCATCATGGG---C----G---.........GGCATCT-T-C-TTC-CCA--T-A-CCC-----A-T 7203
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 TG------GCA--TC-G-----G--C...---A-CA--G--G-GC-G---A----CT-T-----T--TGCT-TC-GAC-CTAC-A--GA-CAGAG............TCTGTG---C--------------GGAATG-CTT----T......C-AG-G-CA--TC-CA-C 7630
DEB.CM.99.CM40 TA------GCA--CC---T-------...---A-CA--G--G-AA----TA-----T-C--T---T--GCA-TG-GA--GTAC-A--GA-C-GAG............TCGGTA---C-C--G--G----CAGGAATT-CTT-T--T......C-GG-A-CA--TC-CA-T 7536
DEB.CM.99.CM5 T------GGCA--TC----C--G---...--GA-CA--G--G--A----CA-C--GA-G--C--T--A-GTAT--GA--GTAC-A--GA-C-GAG............TCTGCA---C-------G--G-C-GGAATT-CTT-T--T......C-AG-G-CT--TC--A-T 7457
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 TC------GC------GGCA-G--GG...---T-----G-GT-AAC----A-T--CC-T--T--T--TTCA-TG-GAC--TAT-AA-GA-CAGAATCGGCAGAGTCTGTTTCAC-CCG--GGC-G-A----TCTTTA-TGC-T--G......C--A-A--A--TC-CA-C 7853
DRL.x.x.FAO -G-TC-C-GCA-T-GG-GCAC-T--C...---T-G--C--GG-G--G---A-T--CT-T--T--A--TG-T-T-C-T---TACAACC---C-GGA...............CAC--GC-G--G----GT-CA...GTC-TGC-T--G......A-------CC-----A-C 7637
GOR.CM.04.SIVgorCP684con T------G--------G--CCCC--C...--G--G-----GG-CA-GG----GTCT--G-----A--A--A--------GCCT--T--TAGC...............CATAAC--G------C-T----CA......--CC-G---ATGC----T---------A--A-T 7285
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con T------G-----G--G--CCCC--C...-----G-----GG-CA-GG----GTCT--G-----A--A--A----G----CCT--TA-TAGC...............CATAAC--G------C-T----CA......--CC-G---ATGC----T---------A--A-T 7338
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 TA---GCGTAC---C-GGGAG-C---...---T-----G-G--AAC----A-T--CT-T--T--T--AG-T-T--GA---TATACT-GC-CCACA..................-----------G-TGCCA...TTC-TGC----G......--T--A--C--------- 7803
GSN.CM.99.CN166 CG----ACTA------G-CC-GG--C...-----G--GG-G--A--T--GC-CTCGA-G--C--A--TCC---T--A--G-A--AACAC-CC..................GCTGTG--G--------C......CTTTC-T-G---ATA-CC---T-GAC---TC-CA-T 7733
GSN.CM.99.CN71 CA----AGTA---G----CC-GG--C...--G--G--GG-G--A--T---C-TTCGC-G--C--A---TC---TC-A--G---CCACAT-CAGGG............GTGCATGTGA----G--G--C......ATTTC-T-G--CATA-CC---T-GAC---TC-CA-T 7745
LST.CD.88.SIVlhoest447 -G-TTGTGGCAAC-GG-GC-C-C---...---T--A---GGC--AG----A-T--CT-T--T--A--AG-T-TGC-TC-GTAC-CACCC..................AGTAGT-AGC-G--G-------CACCGCTG-CTC----T......GC-T-G--AC-TC-CA-T 6976
LST.CD.88.SIVlhoest485 -A-TTGTGGCAACGGG-GC-C-T---...---T--A---GG---AG----A-T--CT-T--T--A--AGCT-AGC-CCAGTAC-CACCC..................AGTAGT-AGC-G--G-------CACCGCTG-CTC----T......GC-T-G--AC-TC-CA-T 6973
LST.CD.88.SIVlhoest524 -A-TTGTGGCAAC-GG-GC-C-T--C...---T-GA-C-G-C-GAG----A-T--CT-T--T--A--ATCA-AGC-TC-GTAC-CACCC..................AGGGGA--GC---C--------CTCCACTA-CTC----T......GC-T-G--AC-TC-CA-T 6979
LST.KE.x.lho7 -A-TTGTGGCA---GGG-C-------...---T-GA-----T-GA-T---A-T--GT-T--T--T--AG-T-AGC-C--GTAC-CACCC..................AGGGGA--GC---CC-------C-CCTCTG-CTT-----......GC-T-G--AC-TC-CA-T 8051
MND-1.GA.x.MNDGB1 -A-TTGTTGC-T-TGG-GC-C-T---...---T----C-----AATG---A-T--CA-------T--AG-T-TG--A---CACACTT-A-CTGAA............CATCAT-A---G--G----G--CA...GTAAT-C-T--T......A-------TC-GC-CTCG 7403
MND-2.CM.98.CM16 GA-TT-C-GCG-T-GG-GCAC-C---...C--C--------G-G--C---A-T--CT-T--T--T--AG-A-TGGCA---TATCATC---CAGAA...............GCT--GC-G--G--G-G--C-...GTCTTGC-T--G......A-GT-C--CC--C-A--T 7946
MND-2.GA.x.M14 -A-TC-C-GCA-TGGG-GCAC-T---...---T-G------G-G--T--GA-----T-C--C--T--TG-T-T-C-C---TATCATC-A-CAGAT...............GCA-AGC-G--G----G--CA...GTCTTGC-T---......A-G--C--CC-------C 7875
MND-2.x.x.5440 -A-AC-C-GCA-TGGGGGC-C-T--C...---T-G--G--GG-G--T--GA----TT-T--C-----AG-CAT-C-C---CATCATT---CTAAT...............ACA--GC---------G--C-...GTCTT-C-T---......A-G--C--CC--C-A--T 7579
MNE.US.x.MNE027 TG-ATC--TTG-----GGGAG-T---...---T-----G-G--CACT---A-T--CT-G--C-----A--T-TG-----GTACACTACTGGTGGC............ACCCCA---A-T-------GG--C...TTT-TGC----G......---T-A--T--TC-C-C- 7691
MON.CM.99.L1_99CML1 CA------TCA--GC-CAG-CG----...--G--G--GG-------C--C---TCTA-G-----T--A-CA--GC-------GACT-G-GTA..................CAC--G-----G------A-T......ACTT-G--TATGGCC--T--G--C---C-CA-C 7759
MON.NG.x.NG1 CA---C-CTCA--G--GAGC--G--C...--G--G--CG-G--C--C--C--GTCT--G-----T--AGCA--CC-A--G---CAT-G--TA..................ATG-------G-C----TA-C......AC-T-G---ATGGCC--T--G--C--TC-CA-C 6384
MUS-1.CM.01.CM1239 CC---C---TG---C--A-A--T--C...--G-----GG----A--C--GC-TTCCA-G--T-----AG---TGC----G--GCCT--T-CC..................CATGT-A--GC-------A-A......TCTC----CATAACC--T--G--A--TC-CA-C 7699
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 CC---C---TG--GCCTA-G--GGTACAA--G--G--GG-G--C--T---C-TTCCA-G--------GG-A-TGC-A-----GCCT--C-CA..................CATGTGC-TGC------CA-C......TC-T-G--CATAACC--TT-A--A--TC-CA-C 7730
MUS-2.CM.01.CM1246 GGAC-C-TGCGTCTAG-CTG-G-G--...-C---G---G-G--A--C--TC-TTCC--G-----G--AG-A-TGCGC--G---CCT----CC..................CACGTCA-GGCT--G---A-C......A-CT-G---ATAACC---T-A--A---C-CA-T 7828
MUS-2.CM.01.CM2500 C----C-C-TG------A-G-G---C...-----G--GG----A--T---C-GTCC--G-----A--GG-A-TGC-------GCCT----C-..................CATGTCC--GCT--G---A-A......ACCC-----ATAACC--TT-G--A--TC-CA-T 7751
OLC.CI.97.97CI12 -A-TTGTCTCA-TGGC-AG-G-T---...---T-G---G-GT-G---TTGA-T--CT-T--T--T--AG--A--C-A--GTATCA-CCT........................---A-T-------G--CA...TTG-TGC-G--G......--AT-G---G-TC-C--C 7423
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 TA---GC-GCA-----GGGA-G---C...--------GG-----A-----A-T---TAT-----A--AGCTAT---A--GTAC-A-ACA........................-A-C-G-------T-CCT...TTG-TGC-G--T......--T--A--T---C-CTC- 7267
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 TA---GC-GCA--G---GGA-G---C...---------G-----A-----A-T--CTAT-----T--AG-T-TT--A--GTAC-A-ACA........................---C-G-------T-CCT...TTG-TGC-G--T......--T--A--T---C-CTCG 7345
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -----GC-GCA-----GGGG-G----...--G-C-A--G----CAG----A-T--CT-T-----A--AG-AAT---A--GTACCA-AC-........................-A-C-G-----G-T-CCT...TTG-TGC-G--T......--T--A--T---C-CTC- 7483
RCM.NG.x.NG411 TA---GC-GCA-----GGGC-G---C...--------GG-G---ATG---A-T---TAT-----A--A--T-TC-GA--GTAC-A-ACA........................-A-C----G----T-CCT...TTG-TGC-G--T......--T--A--T---C-CTCG 7527
SAB.SN.x.SAB1 T----GCT-A------GGGAG-T--C...---T----GG----CA-G---A-T---T-T--T--A-----A-T--GA---TACACT-GC..................CCCGAA---C-------G-TGCCA...TTC-TGC----G......-----A--T--------- 8097
SMM.CI.79.SIVsmCI2 TG-AC---TTG--G--GGGGG-C--C...---T-G---G-----AC----A-T--CT-T--------A--T-TG--A---TACTCCTC-GCAACG............CCTGCC--GA-T-------GT--A...TTT-TGC----G......---T-G--A--TC-T-CG 7367
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 TG-ATC--TTG-----GGGAG-T--C...---T----TG-G---ACT---A-T---T-G--C--A--A--T-TG--A--GTACTCTACC.....................ATG---CC--------GG--C...TTT-TGC----G......---T-G--A--TC-C-C- 7276
SMM.SL.92.SIVsmSL92A TG-ATC--TTG-----GGGAG-T--C...---T-G---G----CACT---A-T--TT-G--C--T--A--T-TG--A--GTACACCACCAGTACC...............TCA---A-T--G----GG--C...TTT-TGC-G--G......---T-G--T--TC-T-CG 7311
STM.US.89.STM_37_16 TG-ATC--TTG-----GGGAG-T--C...---T-----G----AACT---A-T--CT-G--C--A--G--T-TG------TACACAACTAGT...............ACCTCA---ACT--G----GG--C...TTC-TGC----G......---T-G--T--TC-C-CG 7865
SUN.GA.98.L14 -A-TTGTG--CAC-GG-GCAC-T--C...---C------G----AGG---A-T--GT-T--T--A--AG-T-AGC-CC-GTAC-CACCC.....................AGG-AG-----G--G----CACCTGTT-CCC-----......GCTT-G-CAC-TC-CA-T 8119
SYK.KE.x.KE51 TG------GC---T----TC--T---...---T-GA-TCGG---A----TA-T--CT-T--G--T--A-GTCA--G-C-CTAT-A-C---CT..................ACG-A-C-G----------CACCATTG-C-C-T--G......-----G--A--AC-CTCG 7456
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM T-------GCA--TC-G-TC--T---...---T-GA-TC-----A-----A-T--CT-T--G-----TG-TCA-CGTC-GTAT-A-T---CT...............AATACC--G--------G----CACCATTG-C-C-T--G......-----G--A--AC-CTCG 7763
TAL.CM.00.266 CG---C--GCA-C-G-T-CACGG--C...--G--GA--G-G--C-TG--T--T--GTAT--G--G--A--TATC-GA--GTAC-AT-G--CC...............GCTAAC-AGC-----C----G-CCCCGCTA-CCT----C......---A-A--A--TC-CA-C 7626
TAL.CM.01.8023 C----C--GCA-CGG--GCACGG--C...--G--GA--G-G--CAC----A-T--CT-T-----A--G--TATC-GA--GTAT-AT-G--C-...............GCAACA-A---G--------C-C-CCTCTG-CTT-G---......---A-A--A--TC-CA-C 7176
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TA---GCTTA------GGGA-G----...--GC-CA--G-----------A-C--TT-C--G--A--AG--AT--GA---TAT--T-G--CAACT..................C-------G--G-TGCCC...TTC-TGT-G--G......-----A--C--T-----G 7901
VER.DE.x.AGM3 TC---GC-GCA-----GGGC-GG--C...---T-----G-----AC----A-T--CT-C--------AG-A-T--GA--GTATAC--GAGGT...............CATGAC---AC---GC---TCCC-...TTC-TGC----G......-----A--C-----A--- 7442
VER.KE.x.9063 TC---GC-GCA-----GGGACG----...---T-G---G----CAC----A-C---T-T--------G--T-T--GAC-TTATAC--GAGGA...............CAAGAC---TC----C---TCCC-...TTT-TGC----G......-----A--C-----A--- 7944
VER.KE.x.AGM155 TC---GCGGCA-----GGGC-G---C...---T-G---G-G---AC----A-T---T-T--------AG-A-TC-G-C--TACAC--GAGGC...............CAAGAG--GC-----C---TCCC-...TTC-TGC----G......-----A--C--------- 7924
VER.KE.x.TYO1_patent TC---GCGGC------GGGC-G---C...---T----GG----CAC----A-T--CT-T--------AG-A-T--G-C-TTATAC--GAGGA...............CATGAG--GC----G----TCCC-...TTT-TGC----G......---T-A--C--------G 7920
WRC.CI.97.97CI14 C--TTGTGGCA-TGGG-C-A------...---T-G------T-AA--ATGA----GA-G-----AGGGG-T-G------GGTT--ACCC-CTGAA............CATCGC-----G-------GT-CC...ATTATTC-----......A-T--A--A---C-C--G 7927
WRC.CI.98.98CI04 CA-TTGTGGCA-TGGG-C-A--G---...---C-G--G-G-C-AA--ATGA----GC-G--T--TGGTG-T-GG-GA---GTGACACCAA-AGAA............CATCAT-------------G--CT...ATT-TCT-----......A-T--A--A---C-C--G 7972
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CC-TTGTGGCA-T-GG-C-A------...---C-G------C-AA--TTGA----------T-----TG-T-G------GGTGACACCT-CTGAC............CATCAT---------C---G--CA...ATT-TTT-----......C-T--A--C---C-C--C 6868
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H1B.FR.83.HXB2 GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTG...AGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGAAT 7963
Env _A__A__G__S__T__M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A__R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__.__R__A__I__E__A__Q__Q__H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I__K__Q__L__Q__A__R__I
H1A1.UG.85.U455_U455A -----T--------A--------G--G-----A--------------------------------------------A-------G----C-----...--------A-----T---------------A-------T-----------T--A---------------G- 7393
H1C.ET.86.ETH2220 --------------------------A-----A--------------------------------G-----------A-----A-G----------...-AA-----A---------------A-------G-----G-----------T------------A-----G- 7339
H1D.CD.84.84ZR085 --------------G-----------G------------------------------G-------------------A-----A------------...--------A-----------------------------G-----------T--A----------------- 7484
H1F1.BE.93.VI850 -ACAGCA-GGAGCA---------G--G--G--A-----------------------------------A--------A-----A------------...-----------A--------------------G-----------------T--A---------------G- 7240
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----AGG---C------...--------A--------G--------------------------------T--A---------------C- 7381
H1H.CF.90.056 -----------------------G--G-----A--------------------G-----------------------------A-G----------...--A-----AC------G-------A-------G-----G-----------T--A---------------G- 7282
H1J.SE.93.SE9280_7887 A----------T--------------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G----------...-A------A---------------------A-------T-----------T------------------G- 7270
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G----------...--A-----A--A--------A--------A--G-----G-----------T--A-------G--------- 7123
H1O.BE.87.ANT70 --------T-----------------GG---CA------G--------A--CACACT--GC--AAG-----------A------G----CC----A...--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-TR-A-----T----GA--A----GA--TC-CC- 8016
H1O.CM.91.MVP5180 --------T-----------------GG---CAG------------G-A--CACAGTG--C--AAG-----------A------G----CC-----...--A--G--AC----C--G--A--CT--C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC- 8033
H1O.CM.94.BCF06 --------T-----------------GG---CA------G------G-A--CA-GGTG--C-AAAG-----------A------G----CC-----...--A--G--AC----C--G--A---T--C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC- 8081
H1O.CM.96.96CMA102 --------T-----------------GG---CAG--------------A--CA-A-T--GA--AAG-----------A------G----CC----A...--A--A--AC----T--G--T--A---C--A-G--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC- 7503
H1O.CM.98.98CMA104 --------T-----------------AG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC-----...--A--A--AC----T--G--T--A---C--A-G--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC- 7511
H1O.CM.99.99CMU4122 --------T---------------A-GG---CA---T--G--------A--CACACT--GA--AAG-----------A------G----CC----A...--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC- 7483
H1O.CM.x.pCMO2_3 --------T---------------A-GG---CAG--T-----------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC----A...--A--A--AC----C--G-----AT--C--AG---AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC- 8041
H1O.FR.92.VAU --------------------------GG---CAG------------G-A--CAG--TC-GA-AAAG-----------A------G-T--CC----A...--A--A--AC----C--G--A--CT--C--AGG--AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC- 7579
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --------------------------GG---CAG-----G--------A--CA-TCT--GA--AAG-----------A------G----CC----A...--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC- 8066
H1O.US.99.99USTWLA --------T-----------------GGG---A------T------GAA--CACTC----A-AAGG-----------A------G----CC-----...--A--A--AC----C--G--A------C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC- 7493
H1O.US.x.I_2478B --------T-----------------GG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC----A...--A--A--AC----C--G-----CT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC- 8147
H1N.CM.02.DJO0131 --------G-----------------G-----A------------------C-GAC---G--A-----G--------A--------T---C--G--...--A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T--A-------GT----A-G- 7387
H1N.CM.95.YBF30 --------G-----------------G-----A------------------C-GAC------A-----G--------A--------T-T-C--T--...--A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T--A-------------A-G- 7511
H1N.CM.97.YBF106 --------G-----------------G-----A--------------A---C-GAC------A-----G--------A--------T---C--T--...--A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T--A-------GA----A-G- 7466
H1P.CM.06.U14788 --------------------------GGG---C-------------------AG---------CA-------------------------A----A...--A-----A-----A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC- 7512
H1P.FR.06.RBF168 --------------------------GG--G-T--------------------G---G-----CA-------------------------A----A...C-A-----A-----A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC- 7484
CPZ.CD.06.BF1167 -----------T--------------G-----AG-------------A------GG---GC-C-----------A--------AGCA---------...CA---A--A-----T-----A---T-------G---T-G--G--------A--A--------A--C---C- 8088
CPZ.CD.90.ANT -----T--C--T--A-----------G-----AG---------C----A----GA-T--GY-CCA------T--A--A------GC----C-----...CAA--C--A---A-A--G--A------C-A--G---T-G--------AG-A--A--A-------------- 7395
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --------------------------A---C-A------------------C-G-----------A--G--------A-----------CC-----...--A--A--A---------------T-----------T----A--------T--A--------A------G- 7526
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --------G-----------------G-----A------------------C-GA-------A-----G-----------------T---C-----...--A--A--A-----------A--CT--C--------T----T--------T--A--------A------G- 7446
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --------------------------GG--C-----------------------A-TC--C-C--------------A-----A-G----------...-AA-----A---------------------------T-------------T--A-----T-----GC--G- 7471
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------------------------A---G-CGT------------A---C-G-----G--AA-G--C-----------------T---C----A...--A--A--A--A--T-----A-----------G--TT-T--------A-----A-----------G---G- 7472
CPZ.CM.98.CAM3 --------------------------A---G--GT----------------C-G-----------A--G--------A-----------CC-----...C-A--A--A---------------T-----------T----T--------T--A--------A------G- 7376
CPZ.CM.98.CAM5 --------------------------A---G--GT----------------C-G--C--G-----A--G--------A-----------CC-----...C-A--A--A-----------A---T-----------T----T-----------A--------A------G- 7682
CPZ.GA.88.GAB1 --------------------------GG--G-A------------------C----G--GC----G--------------A-----T---C--T--...-AA--A--A-----T--------C--A--------AT--A-------AG-A--A--A--A--A--C---T- 8000
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --------------------------A--TG---T------------A--TC--A-CC-GC-T--G--A--------------A--T--C------...C-A--C--A--A--T--G--A--C---C----G--AT-------------A--A-----------G--GG- 7347
CPZ.TZ.00.TAN1 -----------T--A-----------G-----AG---------C----------GG----C-C--------T--A--------AC-A--CC----T...CA---C--A--A--------A--CT-------G---T-T--A--------T--------------C----- 7589
CPZ.TZ.01.TAN2 -----------T--A-----------G-----AG---------C----------GGG---C-C----A---T--A--------AC-A--CC-----...CA---C--A-----------A-----------G---T-T--G-----------A-----------C----- 7609
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----------T--A-----------G-----AG-----GT--C----------GGGG-CC-C--------T--A---------C----CC-----...CA---A--A---------------T-------G--T--T--A------G----A--------A--C---C- 7583
CPZ.TZ.09.UG38 -----------T--A-----------G-----AG---------C----------GG---GC-C--------T--A---------C----CC-----...CA---C--A--A--T--------CT----A--G--TT-T--G--------T--A--------A--C----- 7539
CPZ.US.85.US_Marilyn --------------------------A---G-AGT----------------C-------------A--G--------A--------T---C----A...--A--A--A-----C---------T-A--------AT----T--------T--A-----T--A--C---G- 7968
MAC.US.x.239 A-G-----TTCTG-A--------G--G--GT----------C-CT---T--C--ACT------G----G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-CA---A-C------A-T--GG- 8381
Env _T__A__G__S__A__M__G__A__A__S__L__T__L__T__A__Q__S__R__T__L__L__A__G__I__V__Q__Q__Q__Q__Q__L__L__.__D__V__V__K__R__Q__Q__E__L__L__R__L__T__V__W__G__T__K__N__L__Q__T__R__V
H2A.DE.x.BEN A-------TTCTG-A--------GCGG--CC--------T-A-CC---T--C-GACT---C--G-C--G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-TAG-CA--AGA-----AG-AA------G---G--C--------A-CG--AA-C------------G- 8436
H2A.PT.x.ALI A-------TTCTG-A------A-G--AG-TT-A------T-T-CT---T-TC-GACT------G-C--G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA------G-AA------G---G--C--------A-CG--AA-T------------G- 8420
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST A--------GCTG-A--------G--G--CT--------T---CT---T-TC-GACT------G-C--G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-AA------G---G--C--------A-CA--AA-T------------G- 7866
H2B.CI.x.EHO A-G-----TTCTG-A--------G--G--CT-----T--T---CT---T--C-GACT---C--G----G---------------C-AC-GC-CG--...GAC-TGG-CA-AAGA-----AG-A-------GG--G--C--------G-CG--AA-C------------G- 8398
H2B.GH.86.D205_ALT ATG-----TTCTG-A---------A-G--TT--------T-A-CT---T--C-GACT---C--G-C--G---------------C-AC-GCCTG--...GAC-TGG-CA-AAGA------G-A-------GG--G--C--------G-CG--AA-C------------G- 8412
H2G.CI.92.Abt96 ATG-----TTCTG-A------A----G--GT--------T---CT---T--C-GACT--G---G----G-----------A---C-AC-GC--T--...GAT-TGG-CA--AGA------G-AA------G---G--C--------G-CG--AA-C------A-T---G- 7797
H2U.FR.96.12034 A-G-----TTCTG-A-----T--G--G--GT--------T-A-CT---T--C-GACT---C--G----G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA-AAGA-----AG-AA------GG--G--C--------A-CT--AA-C------A-T---G- 7920
COL.CM.x.CGU1 -GG--C--TGCTG-A------T----G--TG--G--------A-C-----TCA-TCCC-TAATGGAA-GGCTAGTGCCAGCAGC---CGAA--T--CTG-AACTGG-C---A----GTCTGCA---C-A--G-----G--------GG-T--AA-C-------T-C--G- 7373
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 A-------TGCTG----------G--G--C-CAG--------------T-TC-CTCT--GC--AGC--G--------------AC-AG-G------...-A----G-------T--CGG---C-----AAC-T-G----CG-----AG-G--AA-C---A-TA-CC-CC- 7797
DEB.CM.99.CM40 A-------TGCTG-------------G----CAG--------------T-TC-CTCT--GC--AG---G-----------A---C-AG-GC--T--...-A----G-G-----T--CGG---G-----AAC-T-A----C------AG-G-GAA-C---A-CA-CC-CC- 7703
DEB.CM.99.CM5 A-------TGCTG-------------G----CAG--------------T--C-CTCT--GC--AG---G-----------A---C-AG-GC--T--...-A----G-G-----T--CGG----------TC---A----CA-----AG-G-GAA-C---A-CA-CC-CC- 7624
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ----------CTGTC--------G-T-GG--CAGGCT-AG--------T--C-GG-T---C-TG-C--G-----------A---C-AG-GC--T--...--A---G----A-GT--CAGTGCA--AC----GT-GT----A--------T--AA-C---A-C--TC-CC- 8020
DRL.x.x.FAO TTG-----TTC-G-A---T--T---TGG-G-C-G-CA----T--C---T--CAGGCT--GC--A----G--G---G-------A--GC-AC-----...C-CCTGG-G--ACA-------G-GT-AC-CA-GT-A--TA--------G-A---A-C--------CC-CC- 7804
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --------------G-----------GG----A--------------------G---G-C---CA------C-----A-----A-----CA-----...--A-----A-CA--T--G--AG-AT--C--AG----T-T--T--------A-GA-------GA--TC-CC- 7452
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --------------G-----------GG--G-A--------------------G---G-C---CA------C-----------AM----CA-----...--A-----A-CA--T--G--AG-AT--C--AG----T-T--T--------A-GA-------GA--TC-CC- 7505
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --T--T----CTG-A-----------GG---CA--------A--C---T-TC-G--T--GC-TG----G---T-------------G--C------...GC----G-G--ACA------A--GT-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG- 7970
GSN.CM.99.CN166 --G-----T-C---G-----------GG---CAG---------A----T--C-GTCT--G---G----G---A-----------G-G--CC-----...------G-A-----C------AGCT-A--A--G-CAT-T--A--------A--A-----A--AA-CC-CC- 7900
GSN.CM.99.CN71 --G-----TGC---G-----------GG---CAG-------------AT--C-GTC---G---G----G---------------G-G--CC-----...------G-A-----C------AGCT-A--A--G--AT-T--A--------A--A-----A--A--CC-CC- 7912
LST.CD.88.SIVlhoest447 --T-----T-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C--A---CA-GT-G--A-ACAA--G---T-------------GC-G------...GT-CT-G-----AAA--G--AG-G--C--AAG------CA-------AG-G---A-T-----A---C-CC- 7143
LST.CD.88.SIVlhoest485 --T-----T-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C------CA-GT-G--A-ACAA--G---T-------------GC-G------...GT-CT-G-----AAA--G--AG-G--C--AAG------CA-A-----AG-G---A-T-----A---C-CC- 7140
LST.CD.88.SIVlhoest524 --T-----T-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C------CA-GT-G--A-ACAA--G---T-------------GC-G------...GT-CT-G-----AAA--G--AG-G---C-AAG------CA-------AG-G---A-T-----A---C-CC- 7146
LST.KE.x.lho7 --T-----C-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C------CA-GC-G-C---CAA--G---T-------------GC-G------...GT-CT-G-----AAA--G--AG-A-----AAG------CA-A-----AG-G---A-T-----A---C-CC- 8218
MND-1.GA.x.MNDGB1 CTG------TC-G-G------T---TG--GG--G-A-----T--C--AT-TCAGTCT--GG--A----G------G-A--A--A--AC-G---T--...-A-CTC--A---CAA--GTCTG-A--C--AA-------CA-A-----AG-A---A-TT-A---A-TC-CC- 7570
MND-2.CM.98.CM16 TTG-----TTC---G------T---TGG-GG--G-C-----T--C---T-TCAGGCT--G---AA---G--T---G----------GGT-C-----...--CCTG--A--TCA---CTCCG-GT-A--AA----A--TA-------TG-A---A-T--T-----CC-CC- 8113
MND-2.GA.x.M14 TTG-----TTC-G-G------T---TGG-GG--G-C-----T--C---T--CAGGCT--G---AA---G--T---G----------G-T-C-----...--CCTG--A--TCA---CTCCG-GT-A--AA----A--TA-------TG-A--AA-T--T-----CC-CC- 8042
MND-2.x.x.5440 TTG-----TTC-G-G------T---TGG-GG--G-C-----T--C---T--CAGACT---C--AA---G--T---G----------GGT-C-----...--CCTG--A--TCA---CTCCG-GT-A--AA----A--TA-------TG-A---A-T--T----TCC-CC- 7746
MNE.US.x.MNE027 A-G-----TTCTG-A--------G--G--GT----------C-CT---T--C-GACT------G----G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-CA---A-C------A-T---G- 7858
MON.CM.99.L1_99CML1 A-G------G----A-----------GG-G-CAG-C------------T-TC-GTC----C--G----G---------------G-G--CC-----...-----CG-AACA--C------AGCT-AC-A--G--T--T--T-----AG----------A-----CC-CC- 7926
MON.NG.x.NG1 A-G------G----G-----------GG-G-CAG-C------------T--C-GTCT--G---G----G---------------G-G--CC-----...-----CG-AACT--C--G---AGCT-A--A--G---T-T--------------A--AT-A-----CC-CC- 6551
MUS-1.CM.01.CM1239 --G------G----G-----------GG-G-CAG-C------------T-TC-GTC----C--G-C--G---------------GCA---C-----...-----CG-A--A--C--G--A--------A--GT-GT-T--------T--A--A-----A-----CC-CC- 7866
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---------G----A-----------GG-G-CAG-C------------T-TC-GTCT--G---G-C--G---------------GCA---C-----...--A--CG-A--A--C-----A-----A--A--GT-GT-T--T--------T--A-----A-----TC-CC- 7897
MUS-2.CM.01.CM1246 --T--G---G----A-----------GG-G-CAG-C------------T-TC-GTCT--G---G----G-----------A---GCT---C--T--...--A--CG-A--A--C-----A-----AC-A--GT-GT-T--T--------A--A--A--A-----TC-CC- 7995
MUS-2.CM.01.CM2500 --T------G----A-----------GG-G-CAG--------------T--C-GTCT--G---G----G-----------A---GCT---C--T--...-----CG-A--AA-C-----A--------A--GT-GT-T--T--------A--A-----A-----CC-CC- 7918
OLC.CI.97.97CI12 CT-------TC-G-A------A---TA----C--TA-----T--C---T-TTCG--T--GC-TG-G--G-------G---------GC-CA-----...GA-ATG------AA---G--AG-AT--C--A-G-----TA-------AG-G---A-C--------TC-CC- 7590
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --------T-CTG-A-----------GG-G-CAG-C-----A--C---T--C-G--T--GC-TG----G---T-------------GC-G------...GACATAG-----CA---G--A--CT--C-AA-G-----C--------G-CT--AA-C--------CC-TG- 7434
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --------T-CTG-A-----------GG-G-CAG-C-----A--C---T--C-G--T--GC-TG----G---T-------------G--G------...GACATAG-----CA---G-----CT--C--AGG-----C--------G-CT--AA-C--A-----GC-TG- 7512
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --------T-CTG-A-----------GG-G-CAG-C-----T--C---T--C-G--T--GC-TG-A--G---T----------A--G--CC-----...GACATAG--A--CG---G---A-----C-AA-G-----C--------A-CT--AA-T--------GC-TG- 7650
RCM.NG.x.NG411 --------T-CTG-A-----------GG-G-CAG-C-----A--C---T--C-G--T--GC-TG----G---T-------------G--G------...GACATAG----ACA---G---G-A---C-AA-G-----C--------G-CT--AA-C--------GC-TG- 7694
SAB.SN.x.SAB1 -----T---GCTG-A-----T-----GG-G-CAG-C--------C---T-TCAG--G---C-CG----G---C-------------A---C----T...GC----G-A---CA---G-----AA--C-AA-G-----TA-T-----TG-A--AA-C---A-T--CC-CG- 8264
SMM.CI.79.SIVsmCI2 A-G-----TTCTG-A-----------G--CT--------T-T-CT---T-TC-GACT------G----G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CAC-AGA-----AG-A-------G---GG-C--------A-CT--AA-C------A-T---G- 7534
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 A-------TTCTG-A-----------G--CT------------CT---T--C-GACT--G---G----G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-CT--AA-C------------G- 7443
SMM.SL.92.SIVsmSL92A A-G-----TTCTG-A-----------G--GT----------T-CT---T--C-GACT------G----G-----------A---CGAC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-A-------G---G--C--------A-CT--AA-C------A-T---G- 7478
STM.US.89.STM_37_16 A-------TTCTG-A-----------G--GC------------CT---T--C-GACT------A----G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-C----A-C------A-T---G- 8032
SUN.GA.98.L14 --T--G--T-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C------CA-GC-G-C---CAA--G---T-------------GC-G------...GT-CT-G-----AA---G--AG-G--AC-AAG------CA-A-----AG-G---A-T-----A---C-CC- 8286
SYK.KE.x.KE51 -----G--T-CTG-A-----GAGC--TG-G-CAG----T--AC-C---T--CAGACT--G---G----G---------------C-A--G------...GA----G-A-----A--------C--C--AGGCT-A--G--------TG-G--AA-C--TA-C--CC--C- 7623
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --T--G--C-CTG-A-----G-GC--TG-G-CAG----A--AC-C---T-TCAGACT--G---G----G---------------C-A--G------...GA---AG-------A--G--A--C--C--AGGCT-A--T--------TG----AA-C--TA-C--CC-GC- 7930
TAL.CM.00.266 A-------C-CTG-C----------TGG-G-CAG-C--------G---T-TC-CTCT--GC--AG---G---------------G-AC-CC-----...-----A------CAT--G--A--C-----A---T-A-----G------------A-T---A-T--CC-CC- 7793
TAL.CM.01.8023 A-------C-CTG-C----------TGG-G-CAG-C--------G---T-TC-TTCT--GC--AGC--G---------------G-GC-CC-----...-----A------CAT--G--A--C-----A---T-A-----G------------A-T---A-T--CC-CC- 7343
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -----T---GCTG-A-----T---A-AG-G-CAG--T-------C---T--CAG------C-TG-A--G---T-------------G---C-----...GC---AG-----CA---G-----GA--C-AA-G-----CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG- 8068
VER.DE.x.AGM3 --T--T--G-CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T-TCAG--T---C-TG----G---C-------------G---C-----...GC----G-G-----T--------GA-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG- 7609
VER.KE.x.9063 --T--T----CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T-TCAG--T---C-TG----G---A-------------A---C-----...GC----G-G-----T--------AA-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG- 8111
VER.KE.x.AGM155 --T--T--G-CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T-TCAG--T---C-TG----G---T-------------G---C-----...GC----G-G-GA--T--------GA-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG- 8091
VER.KE.x.TYO1_patent --T--T----CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T-TCAG--T--GC-TG----G---C-------------G---C-----...GC----G-G-----T--------GA-----A-G--G--CA-T-----TG-T--AA-C---A-T--CC-CG- 8087
WRC.CI.97.97CI14 CTG------TCTG-A------A---TA----CAGTA------A-C---T-TCAG--T--GC-TG----G--------------A--G--CC-----...GA-CT-G-A---AA------AG-G-------G------CA-------GG-G--AA-C--------TC-CC- 8094
WRC.CI.98.98CI04 CTG------TCTG-A------A---TA----CAGTA------A-C---T-TCAG--T--GC-TG----G---T----------A--G--CC-----...GA-CT-G-----AA------AG-AT------G------CA-------GG-G--AA-C--------TC-CC- 8139
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CTG------TCTG-A------A-G-TA----CAGTA------A-C---T-TCAG--T--GC-TG----G-----------------G--C------...GA-CT-G-A---AA------AG-G-------G------CA-------GG-T--AA-C--------TC-CC- 7035
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RRE end
H1B.FR.83.HXB2 CCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGTAATAAATCT.......................................CTGGAACAGATTTGGA 8094
Env __L__A__V__E__R__Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S__G__K__L__I__C__T__T__A__V__P__W__N__A__S__W__S__N__K__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__E__Q__I__W__
H1A1.UG.85.U455_U455A ----------------------C----------------A--A--------C-----------G-----C---------A-------C-----CT--------------------.......................................-A---GG-C--A---- 7524
H1C.ET.86.ETH2220 -------A-A------C------G---------------A-----------C-----------------C-----------------------CT----------------G---.......................................-AA--GG--------G 7470
H1D.CD.84.84ZR085 ---------A-----------G-----------------A--A----------------------A-------------A----A--C-----CT---------------G----.......................................G-A--GT-T------G 7615
H1F1.BE.93.VI850 ---------------------------------------A-----C-----C-----------------C---------AA------C-----CT--------------------.......................................-A----G--------- 7371
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----C-T-------------------.......................................TATA-TG-A------G 7512
H1H.CF.90.056 ---C-------------------G---------------------------C-----------------C---------AA------------CT-------------------A.......................................-A-AGTG-A--C---G 7413
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---------------------------------A-----A-----------C-----------------C---------AA------C---------------------------.......................................TAT--GG-C------G 7401
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT----C------------.......................................TCTTG----G--------- 7254
H1O.BE.87.ANT70 G--A--CT-A----CC-TA---C--A----G--A-----AA-CC-A-----C--TAAA-----G--AG-C---TA---AT-A--AAAA------AGA-CA---..........................................ATAGGAAAC...---AGC------G 8141
H1O.CM.91.MVP5180 G-AA--CT-A----CCCTTA--C--A----G--A-G---AAACC-A-----C--TAAA--------A--C--TTA---AT-A--AAAA-----CA-ATCA---TCAGGA-G-.................................TATAAT...GAT--CAGT------G 8167
H1O.CM.94.BCF06 G-AA--CT-A----CCCTTA--C--A----G--A-G---AA-CC-A-----A--TAAA----GGA-A--A--TTA---AT-A-CAAAA-----CAAC-CA---G-A.......................................AACTGG...ACT--CAGTGC----- 8209
H1O.CM.96.96CMA102 G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA-----C--A--C---TA---AT-A--AAAA-------A--CA----AAGGA-GT..............................AATAATATTAGCA----GA-A------G 7643
H1O.CM.98.98CMA104 G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA-----T--A--C---TA---AT-A--AAAA-----CAA--CA---G-CGGA....................................GATAGGGACT-A-G-A-C------G 7645
H1O.CM.99.99CMU4122 G-AA--CT-A----CC-TAA--C--A----G--A-----AAACC-A--------TAAG----GG--A--C--TTA---AT-A--AAAA------AAC-CA---GCA............AACGGC.....................ACTAAT...--AA-TACA------G 7617
H1O.CM.x.pCMO2_3 G--A--CT-A----CC-TAA--C--A----G--A-----AAACC-A--------TAAG----GG--A--C--TTA---AT-A--AAAA-----C-A--CA----CA.........AAAACTGGC.....................ACTAAT...--AAGTACA------G 8178
H1O.FR.92.VAU G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A----ATAACC-G-----C---AAGAAT-G---A--C---TA---AT-A--AAAG------AAA-CA---G-AGGA....................................GATAAT......---TCA------G 7707
H1O.SN.99.99SE_MP1299 G--A--CT-A----CC-TAA--C--A-C--G--A-----AAACC-A-----C--TAAG-----G--A--C---TA---AT-A--AAAA-----CA-G-CA----CA---TGCA-AAATACC........................AATAAG...T-A--TG-T------G 8209
H1O.US.99.99USTWLA G-AA--CT-A----CCCTTA-GC--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA------TCA--C---TA---AT-A--AAAA-------AA-CA---G-AGGA.............................................AATCTCTCA------G 7618
H1O.US.x.I_2478B G--A--CT-A----CC-TAA--C--A----G--A-----AAACTCA-----C--TAAA----GG--AG-C--TTA---AT-A--AATA-----CA-ATCAGAAT-G.......................................AAAGGA...AAT--GTCT------G 8275
H1N.CM.02.DJO0131 ---T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C------C-----TA-CTCT....................................TAT--TACW--C---G 7521
H1N.CM.95.YBF30 ---T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACA--A---TAT--CA---------------AG-C------C--C--TA-CTCT....................................TAT--TACA--C---- 7645
H1N.CM.97.YBF106 ---T--GA-A-----------T-GA-----G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------A--CY-----C-G---TA-CTCC....................................TAT--TACA--C---R 7600
H1P.CM.06.U14788 G--T--CA-T----CC--TT---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--A-AR-A--TTAT---AA------A------AG--CC----CC--C---AA-..............................GAAACAGAAT-A--TGGC------G 7652
H1P.FR.06.RBF168 G--T--CA-T----CC---T---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--A-AG-A--TTAT---AA------A------AGG--C----CC--C---AG-..............................GAGACTGAAT-A--TGGCR------ 7624
CPZ.CD.06.BF1167 G--A--A-----G-A--------GA-----------------TC-A-----A--TG--AAC---T-G--C--TCAT-G-T-AT-AGAA------AGCTC----TTA--C---A-CCTGTGCGGTAATAAGACAAACAATTATGAAAACAATTATGA-TGC...--A---T 8255
CPZ.CD.90.ANT G--T--A--C--G-AG-------GA--------A--AT--A-CC-C--------TG---AC--GG-G-CC--TCA----A-G------------AA-TCC---GTA--CTTCA-GCAAACATGT............GCAAAGAACAGCAGTGATA-AC--TGT------G 7553
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---T-----------------T--A-----G--AA----A--TC-G-----C-----A------TC---C--TTAT---A--------------AG--C----G--GC---T....................................ACCTCCTAT--TG-A--C---- 7660
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---T---A-A-----------G-G---C--G--AA----A--CC-A-----C-----A------TCTG-G--TTA---CAA-------------A-C-C------C--C....................................AATAACTCCTAT--CACA--A---G 7580
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 T--T-----------G--T--------------A-----A--AC-A-----C-----------------------T---AA-------------AA--C---------A---.................................TTAGGAACAAACCT-TCCT-----G 7608
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T--T-----------G-------G------G--A-----A--TC-A-----C--TA-A------ACT-----TC----------A-GC-----CAAG-CA---G-A----TT....................................AGTGACTATC-GGTT------- 7606
CPZ.CM.98.CAM3 T--T-----A-----------C-GA-----G--AA----A--CC-A-----C-----A------GC------TTAT---A--------------AA--C-------GC---T....................................ACATCCT-T--TG----C---- 7510
CPZ.CM.98.CAM5 T--T-----A--------------------G---A----AA-TC-A-----C-----A------GC---C--TTAT--CA-G----------------C-------GC---C....................................ACATCCTAT--TG----C---- 7816
CPZ.GA.88.GAB1 G--T-----A-----G-----GC-------G---A-T-----CC-G-----C-----------GGCTG-C--TTAT--CA-G-----------CAACTC----CC-GGG-GC....................................AATTCCACA--TG-C------G 8134
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---T--------------T-----------G--AG----A-CAC-A-----C------------ACTG-G---TA-T--A----A--C------A--TCC----AC-G---CAAA....................................TCTTAT--GG-C------- 7481
CPZ.TZ.00.TAN1 G--T--A--A--G-A----A---GA--C-----------AA-CC-C-----A--TG--AAC---T-GG-G--TCA--G-AG------A-----CCTC-CC---GC-G-AG-T---ACAAAGTGCAATCACAGTGAT.........GCAAAGTACTAT--CTGT--A---- 7750
CPZ.TZ.01.TAN2 G--T--A--A--G-AR---A---GA---------TA---AA-C--------A--TG-CAAC---T-GG-A--TCA--G-AG------A-----CCTCTC----GC-G-AG-C--CCAAAAGTGCAAC.........AGTACTAATACAAAGTACTAT--GTGC--A---- 7770
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G--T--AA----G-AG---A-C-GA--C---------T-AA-TG-------A--TG-CAAC---T-GG-G--TCAT-G-A-----GTA-------AC-C----GC-GC--GGAAACCCTGTTCAAACACATCT......GGACCTACAGATTATGATTGC...------C 7744
CPZ.TZ.09.UG38 G--T--A--A--G-A---TA-C-G------------TT-AA-TG-------A--TG-CAAT---T-GG-A---CA--G-AA---AGTG------ATG-CA---GC-G-A--TGGAACTACTTGCCCT.........CAGGGTTCAGAAGACTATTATA-TTGC--C---- 7700
CPZ.US.85.US_Marilyn A--T-----------------T--------G---A----A--TC-G-----C-----A------ACA-----TTAT--CA---------------A--CC--------C--C....................................CTCTCCTAT--TGCT------G 8102

RRE end
MAC.US.x.239 -ACT--CA-C--G-AG---T-------C--GGC--AG---AATGC------A--TG-GTTT-G--AAG-C---CA----A----A--A---CCAAA-GCAA-T...................................................--AAC--CA-AG---- 8500
Env __T__A__I__E__K__Y__L__K__D__Q__A__Q__L__N__A__W__G__C__A__F__R__Q__V__C__H__T__T__V__P__W__P__N__A__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__T__P__K__W__
H2A.DE.x.BEN -ACT---A-C--G-AG---------C----GGCA-AG--AAATTCA-----A--TG-GTTT-G--AGG-C---CA----A----A--G---GTAAA-GAC-CT...................................................T-ATCG-CTGAC---- 8555
H2A.PT.x.ALI -ACT---A-C--G-A----T-------C--GGC--GG--AAATTCA-----A--TG-ATTT-G--AAG-C---CA----A----A--A---GTAAA--AC-CC...................................................T-AA---CTGA----G 8539
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -ACT---A-C--G-A----T-------C--GGC--AA--AAATTCA-----A--TG-GTTT-G--AAG-C---CA----A----A--A---GTAAA-GACACC...................................................T-AACG-CTGA----- 7985
H2B.CI.x.EHO -ACT--CA-C--G-A---T--C--A--C--GGCA-AA--AAATTCA-----A--TG--TTC-G--AGG-C--TCA---GA----A--A---GTAAA-GAA-CC...................................................--TA-G-CAGAC---- 8517
H2B.GH.86.D205_ALT -ACT--CA-C--G-A---------------GGCA-AA--AAATTCA-----A--TG--TTC-G--AGG-C--TCA---GA----A--A---CCAAA-GAAACC...................................................--CAC--CA-A----- 8531
H2G.CI.92.Abt96 -ACT--CA-C--G-A---T--------C--GGCA-GG--AAATTCA-----A--TG-GTTT-G--AGG-C---CA----A----A------G----CCT-G-TGC-------A-A.......................................T----G-CACAA---- 7928
H2U.FR.96.12034 -ACT--CA-C--G-A---------------GGCAAGT--AAATGCA-----A--TG-CTTT-G--AGG-C---CAT---A-------A----TAAACGACACA...................................................T-AAC--CT-A----G 8039
COL.CM.x.CGU1 TGCCA--A-A---G-T--TT-GG----A---GCAAAG--T-CC-GCATT--G--TG-AAAC-TG-AA-----T-GA---AT------C-----CAAG-CC---................................................GGAGA---GG-TCCA---C 7495
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GACC--GC-T--G-A------------C---AGCAAGT--AATGAG-----A--TG--TTT----AG--C---CA---CA-A-------------GATCAATA...................................................GGAC---CAGA----- 7916
DEB.CM.99.CM40 GACT---A-A--G-AG---T----A--C---GCAAAAT-AAATGAA-----C---G-CTTC----AG--C--TCAT--CA-G--C---------AACTC-CT-...................................................GA---T-CAGAC---G 7822
DEB.CM.99.CM5 GACT---A-A----AG--------A-----GAGCAAGT-AAATGAA-----A--TG-CTTT----AA--C--TCA----A-G--C--------CCA--CA---...................................................GGA----CTGA----- 7743
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 GACT--AA-A--G-A---T--T--A--C---GCA--G--AAATGAA-----A--TG-CT-G--G-AA-----TCA---CT-A--AGAA----GCAA-CAA-CA.................................ATACCTGGATTGGCATTATACC-G-CTGAC-TCC 8157
DRL.x.x.FAO -ACA---C-T--GGA----A--GGA--C---GCAA-GT--A-CC-C-----A-----CTTTGC--AAG-A---CAT--AAA----GTA---CCCAA-GAG-CA...................................................G--ACT-CA-A----- 7923
GOR.CM.04.SIVgorCP684con G--A--CA-A----CT-------GA--C--G--------A--AC-G-----A---A-A--G---T-G-----TTA----AAC-----A-----CA---CC----CCGGG---..............................AGTGATAGTGAA--A--TGGC------G 7592
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con G--A--CA-A----CT-------GA--C--G--------A--AC-G-----A---A-A--G-G-T-A-----TTA----AA------A-----CAAG-CC----CCGGG---..............................AATGAAACTGAA--A--TG-C------G 7645
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -ACA---C-C--G-AG------G-------GGCA-GG--AAATTCA-----A--TG-GT-G----AAG-A--TCA---CA-A-----A-----GTA--A-AAC......................................................ACT-CT-AG---G 8086
GSN.CM.99.CN166 GTCAT-AC-A--G-A---TT-G-G-------ACCA-T--CCAAGCA-----C--TG-GAAC-GG-CA--C--TCA---CATA--A--------CA-CTCA..........................................TGGGCTAATGGCTC-CTT-CAGAC---G 8028
GSN.CM.99.CN71 GTCTT-AC-A--G-A------G-G-------ACAA-T--CCAAGC------C--TG-GAATC-G-CA--C--TCA---CATA--A----------ACTCA..........................................TGGGCTAAGAACTC-ACG-CAGA----G 8040
LST.CD.88.SIVlhoest447 GACA---A-T--GGAG-----------C---ACT--G--T-CTTCC-----G--TCAAT-G----AAG-A--TCAT---AA---AGAA-----CTA--A-......................................................A-AACT-CT-A----- 7259
LST.CD.88.SIVlhoest485 GACA---A-T--GGAG-----------C---GCT--G--T-CTTCC-----G--TCAAT-G----AA--A--TCAT---AA----GAA------TA--A-......................................................A-AACT-CT-A----- 7256
LST.CD.88.SIVlhoest524 GACA---A-T--GGAG---T-G--A--C---GCA--A--T-CCTC------G--TCAGT-G----AAG-G--TCAT---AA---A--A------TA--A-......................................................G-TACT-CT-A----- 7262
LST.KE.x.lho7 GACA--CC-T--GGAG--TG-G--AC-----GC------T-CCTC------G--TCAAT-G----AGG----TCAT---AA----GAG----CATA--A-......................................................A-CAC--CC-A----- 8334
MND-1.GA.x.MNDGB1 GACCAG-T----G-AT--TA-C-----C---GCTT-G---TCTCAA-----G--T--AT-GGC--AGG-G--TCAT---T----AGAG----C-AA--CAA-C...................................................A-CACT-CA-A----- 7689
MND-2.CM.98.CM16 TACA--CT----GGAC--TG--GCT------GCAAGA--ATCC--G-----C-----ATTCGCC-AGG-A---CA---ACA---A--A---CCAAA-GAC-CT...................................................A-AAC--CA-A----- 8232
MND-2.GA.x.M14 -ACA--CT----GGAC--TG--GC---C---TCAAGA--A-CAG-A-----A-----ATTCTCC-AAG-G--TCAT---AA---T--G---CCAAA-GAAA-T...................................................A-AACT-CT-A----- 8161
MND-2.x.x.5440 -ACA--CT----GGA----G--GC---C---TCAAGG--CTC-G-A-----A--T--ATTCTCC-AAG----TCAT---AG---AAAA---CCCAA--A-A-T...................................................A-A-TG-CC-A----- 7865
MNE.US.x.MNE027 -ACT--CA-C--G-AG---T-------C--GGC--AG--AAATGC------A--TG-ATTT-G--AAG-C---CAT---A----A--A---CCAAA-GCAA-T...................................................--AAC--CA-A----- 7977
MON.CM.99.L1_99CML1 GAC------A--G-AG-T-A-------C---ACAT-G--AAATGCA-----A--TG-CAAT---GC-G-G--TCA---AA-A-----G-----CAA-TC-..........................................TGGGCAAAAGGT-ACTTC-CTGAG---G 8054
MON.NG.x.NG1 GAC------A----AG-T-A-------C---ACAT-GT-AAATTCA-----A--TG-CAATCGCGCAG-R---CA---ACAA----TA-----CAA--CG..........................................TGGGCTAAAGGC-ACTTC-CCGAG---G 6679
MUS-1.CM.01.CM1239 GACA--GC-T--G-AG-T-A-----------GCCT-GT--AACC-------A--TG-GAAC-GG-AG--C--TCA----AGG-----A------A-ATCA..........................................TGGGCCAATCATACCTT--CAGGC---G 7994
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 GACA--GC-T--G-AG-T-A-------C---GCC--T---AATC-C-----A--TG-AAAC-GG-AG-----TCA----AGA-----A-------A-TCA..........................................TGGGCAAATCACACCC-G-CAGG----G 8025
MUS-2.CM.01.CM1246 GACA--AC----G-A--T-G-G-----C---GCCA-A--AAATC-G-----G---G-CAAT-GG-AA--C---CAT--CT-G-----A-------A-TC-..........................................TGGGCAAACCACACCC---CAGGA---G 8123
MUS-2.CM.01.CM2500 GACA--AC----G-A--T-A-----------GCCT-GT-AAATC-G-----A--TG--AAC-GG-AG--C--TCA---CAGG-----A------AACTC-..........................................TGGGCTAATCATACCC-G-CAGAA---G 8046
OLC.CI.97.97CI12 G----GA--A--G-A------C--A-----GGCA--A--AAAACAA-----A--TGAATTT-TG-AAG-G---CAT---A-A-----A-----CTAC-C-......................................................-A-TC--CAGA----G 7706
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -ACT---A-T--G-A-------GCA--C---TCT--AT--AAT-CA-TT-----TG-CT-G-G--AAG-G--TCA---CT-A----------GCTT-......................................................AATAA-AC--C-GAC---C 7550
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -ACT---A-T--G-A-------GCA--C---TCT--AT--AAT-CA-TT--C--TG-AT-G-GG-AAG-C--TCAT--AA-A----AG----C-TTC......................................................AATGCAAC--CTGAA---- 7628
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -ACT---A-T--G-A-------GCA--C---TCT--AT--AAT-CA-TT--G--TG-CT-G-G--AAG-C---CAT--A-TG-----G----CATTC......................................................AACAAAACG-CTGAG---C 7766
RCM.NG.x.NG411 -ACT---A-T--G-A-------GC---C---TCT--AT-AAAT-CA-TT--C--TG-AT-G-G--AAG-G--TCA---AA-G---GAG----TATA----CAA......................................................AC--CAGAG---- 7810
SAB.SN.x.SAB1 -ACT---C-T--G-A-------G-------GGCA-GGT--AAC--------A--TG--TTC-GG-AGG-G--TCA---GA-G--C-T------GTA--A-AAC......................................................ACT-CCGAC---G 8380
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -ACT--CA-C--G-A---------------GGCA-GG--AAATGC------A--TG-ATTT-G--AAG-C---CA----A-G--A------G-AAA--ACACT...................................................T--C---CTGA----- 7653
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -ACT---A-C--G-AG---T-------C--GGCA-AG--AAATTCA-----A--TG--TTT-GG-AAG-C--TCA----A----AGAG---CCAAA--AAACA...................................................T-AC---CT-A----G 7562
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -ACT---A-C--G-AG--------------GGCA-AG--AAATTC------A---G-ATTT-GG-AGG-C---CAT--CA----A--A---CCAAA-GA--CT...................................................T--AC--CAGA----- 7597
STM.US.89.STM_37_16 -ACT---A-C--G-A---------------GGCA-AG--AAATTC------A--TG-GTTT-G--AGG-C---CA---CA----A--A---CCAAA-GA--CT...................................................T---T--C-GA----- 8151
SUN.GA.98.L14 GACA--CC-A--GGAG--TG-GC-A--C---AGC--TT-A-CTTC------G--TCAAT-G----AAG-A---CAT---AA------C------TA--A-......................................................A-CACG-CC-A----- 8402
SYK.KE.x.KE51 -ACT---C-A--G-CG--T--C-GA--C---GCCA-TA--TCA-A------A---G-ATTT--G-AA-----TCA---A--A--AA-G---C-GCAAGCA--TG-C-----C---.................................CGTTGC-CAAC--CCCAA---G 7760
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -ACA---T-A--G-CG--T--C-GA--C--GGCCA--T--TCA-A------A---G-ATTC--G-AG--C---CAT--A--A---A-G---G-GAAAGCA--TG-A--C--C--CAAC..............................TTCTGT-CCA---CACAG---- 8070
TAL.CM.00.266 GACC--GC-T--G-A----T--G----C--GGCTAAG--AAATTCA-----G---G-AT-G----AG--C---TA---CT-G--A--G-----CAAA-CA..........................................TGGTCGAATTACACA--T-CTCAA---C 7921
TAL.CM.01.8023 GACT--GC-T--G-A----T--G----C---GCCAGGT-AAATTCA-----A--TG--T-G----AG--C---TA---CT----A--G------AAG-CA..........................................TGGACAAACTCCACAA-C-CTGA----C 7471
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -ACT--CC-T----A-------G-------GACA-GG--AAATT-G-----A--TG-ATTC----AGG-G--TCA----A-G-----G----C-TTC-ACAAT......................................................AC--CAGAC---G 8184
VER.DE.x.AGM3 -ACA---C-T--G-AG------G----C--GGC--GGT--AATGC------G---G-AT-G--G-AAG-C--TCAT--AA-C--A--G---C-GTGG-A-AAT...................................................AG-ACC-CTGA----- 7728
VER.KE.x.9063 -ACA---C-T--G-AG------G-------GGCA-GAT--AACG-C-----G---G-AT-G----AGG-C--TCAT--CA-A--A--A---C-ATGGCAAAAC...................................................A--ACG-CC-A----C 8230
VER.KE.x.AGM155 -ACA---C-T--G-AG-----GGC------GGCA-GGT-AAACGC------G---G-GT-G----AAG-A--TCAT--AA-A--A--C----CGTGG-A-AAT......................................................AC--CAGAG---- 8207
VER.KE.x.TYO1_patent -ACA--CC-T--G-AG------G-------GGCA-GA--AAACTCC-----G---G-AT-G----AAG-A--TCAT--CA-A---GAG---CCCTGG-CAAAT...................................................-G-ACT-C-GA----C 8206
WRC.CI.97.97CI14 GTCA--CA-T---G---T-T--G-A--C--GTT-AAAT--AAACAA-----A--TGAATTG-C--AAG-A---CA---C-----T---------CAGTC-................................................TGGAATGCAACT-CA-A----G 8216
WRC.CI.98.98CI04 GTCA--CA-T---G---T-T--G-A--C--GTTAAAAT--AAACAA--------TGAATTG-C--AGG-A---CAT--CAA---A----------AGTC-................................................TGGAATGCTACT-CA-A----- 8261
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GTCA--A--C---G-----T--G-A--C--GGT-AAAT--AAACAA-----A--TGAATTG-C--AAG-C--TCA---A--A--C------G-G-AGGCA................................................TGGAATA--AC--CTGC----- 7157
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H1B.FR.83.HXB2 ATCACACGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGT...TTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTG 8261
Env N__H__T__T__W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__N__Q__Q__E__K__N__E__Q__E__L__L__E__L__D__K__W__A__S__.__L__W__N__W__F__N__I__T__N__W__L_
H1A1.UG.85.U455_U455A --A---T-------C--C-A-----G-A--------GT-G-------G--A-----T-TCAAC-------G--------G--------G-------------T---C-------C---G--C--G-------A-...C----A--------------CT----------- 7691
H1C.ET.86.ETH2220 --A---T----------C-------T----------GT-----T---GA-A-----T--AAT--GC------TC--------------G--C--A------A----T---C-A-C---G--C-------A--A-...C-------------------------------- 7637
H1D.CD.84.84ZR085 GGA---T----------C-------A---------G----------GG--------T--AA---G----------------T-------------------A----------A-----G--C--G-----G---...----------------G-------C-A------ 7782
H1F1.BE.93.VI850 --A---T------------------A-AG--G----G-------T---A-A-----T--AAA--G--------G--A-----------G-------------------------C------C------------...C--------------G-----T----C------ 7538
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --A---T---T-----A--A-----A--G-----C------------TA-CA----T--AG-C--C----------A--G--------G-----------------C-------CC--G--CC-G---------...---------------GG--------GA-----A 7679
H1H.CF.90.056 -CA---T---T--------A-----T-A-C------G----------GAGGA----T--AGG--GC------TC-------C------G--------------G--C-----A-C---G--C------------...C------C-------G-----T--C-------- 7580
H1J.SE.93.SE9280_7887 -GA---T---------AC-A-----A--G------------------G-AA-----T--AGTC-----------G-A-----------G-----T------A----C-------C---G--C--G---A---A-...---------------------T----C------ 7568
H1K.CM.96.96CM_MP535 -CA---T------------------A-A---G---GG-------T--GA-AC----T-TAAG--------------A----C------G-----------------T-------C---G--C------------...C--------------G----------A-----A 7421
H1O.BE.87.ANT70 -CAC-TTA--A---CA---A-----TC-GC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAGGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-A-----GA--A-G--GC----G------G-------CTC-...A-T---------C--G-------T--A---T-- 8308
H1O.CM.91.MVP5180 -CA--CTT--A---CA-C-A------CA-C-C--A------GTA-GCTC-A-T---T-TGATGA---AC---C-G-A---G----A--G----------T-A---C---G-----GC-----G-------CTC-...C-T------------G-------T--A---T-- 8334
H1O.CM.94.BCF06 -CA--TT---A---CA-C-A------CA-C----AG-TG-A--T-GC-C-ACT---T--A-TAA---AC-----G-A--GG----A--G---C--------A-GAC---G--A--GC-----G-------TTC-...C-T------------G-------T--A---T-- 8376
H1O.CM.96.96CMA102 -GA--CTA--A---CA---A-----TCAGC-G--A------GTA-GCTC-A-C---T-TGATGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-A-----GA--A-G---C-A------AG-G-------TTC-...A-T---------C--G-------T--A---T-- 7810
H1O.CM.98.98CMA104 -CA---T---A---CA---A-----TCAGC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAAGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-C-----GA--A-G---C-A--GC--AG-G-------TTC-...A-T------------G-------T--A---T-- 7812
H1O.CM.99.99CMU4122 -CA--CTA--A---CA-C-A-----TCARC-G--AG----CATA-GCGA-G-T---T-TGGTGA---AC--A--G-A--GG-------G---C-A-----GA-GA-G--GC----G---A--G-------TTCA...C-T---G-----C--G-------T--A---T-- 7784
H1O.CM.x.pCMO2_3 -AA--CTA--A---CA-C-A-----TCAGC-G--AG----CATA-GCTA-G-T---T-TGATGA---AC--A--G-A---GTA-----G---C-A-----GA-GA-G--GC----G------G-------TTCG...C-T---------C--G-------T--A---T-- 8345
H1O.FR.92.VAU --G-GTTA--A---CA-C-------TCA-C-G--A-----CGTA-GCTC---C---T-TGAAAA---AC----GG-A---G-A--A--G--G--A-----GA-------GC----G------G-------CTC-...A-T---------C--G-------T--A---T-- 7874
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -CA-GCTA--A---CA-C-A-----TCAGC-G--A-G---CGTA-GTTC-A-C---T-TGAGGA---ACG-A-TG-A---GTA-----G---C-A-----GA--A-G--GC----G------G-------TTC-...A-T-----C---C-GG-------T--A---T-- 8376
H1O.US.99.99USTWLA -CAG-TTA--A---CA-C-A-----TCA-C-GG-ATC----GTA-GCTCT--C---T-TGA-AA---AC-----G-A---G-A--A--G--GG-A------AGG-CC--GC----G------G--------TC-...A-T---------C--G-T-----T--A---T-- 7785
H1O.US.x.I_2478B GCA--CTC--A---CA-C-A-----TCAG--G--AG-----GTA-GTGC-ACC---TTTGAGGA---ACT-A--G-A---GTA-----G---GCA-----GA--A-G--GC----G------G-------TTCC...A-T---------C--G-------T--A---T-- 8442
H1N.CM.02.DJO0131 G-A-TTTA------CA-C-A-----T--GA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGAGC-T--A--RA-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA--TC-C-C--------G---C-G---------...C-------C-------GT--C-----C------ 7688
H1N.CM.95.YBF30 --A-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGGAC-T--A---C-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA--TC-C-C--------G---C------AC---...C------GC------GGT--T-----A------ 7812
H1N.CM.97.YBF106 G-A-TCTC------CAAC-A-----TC-GA--G-A-GG--C--TT--G-TG-C--TTTTGATC-T--A--GC--G-A---G-A--A---A-C-CA-----GA---C-C-C--------G---C-----------...C-------C------G-T--T-----A------ 7767
H1P.CM.06.U14788 G-A-TCTA--A---CA-----------A-CTGG-GG-T--------TGA-AC---TT---TGGA---AC-GA--G-A---G-G-----GA-GG-A------AG-A-GC----A--------C---------CAA...-------GC---A-GG----------A---T-- 7819
H1P.FR.06.RBF168 C-A-TCTA--A---CA---A-------A-CTGG-GG-T--------TGA-AC---TT-T-TAGA---AC--CG-G-A---G-T------A-RGCT------A--A-G-----A--G-----CC--------CAA...--------C-----GG-------RC-A---T-- 7791
CPZ.CD.06.BF1167 C---ATAC------CAAC-------TGAG-----A-GG--CAT-T--GATG-T--CT--CTTAGTT-A---AC-G-T--GGTG--A-------GA---C-CA-GC--C-CC-A---C-----------AGCTCA...--A-----C------G----C--T--------- 8422
CPZ.CD.90.ANT -AA-T-T---A---CAA--A---------TT-G-AC-G----CA---G-ACAG---T-TAATA-CT-AC--AT-G-A--TG-G--A-----G-GA---A--A-G-------AT---C----C------AGCTCA...--A------------G--------C-A-----A 7720
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --A--CTA--A---CAA--C-------AGAG-G-A--A-----TT--G-AG-C--CTTTGA-C-T--A--GC--G-A---G-G--A--RA-C-CA-----GAG-AGC-----------G---C-----T-----...---------------G-T--TT-T--------- 7827
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 GAA-T-T---A---CAAA-T-----TGAGC--G-A-GA-----TT--G-TG-C--TTTTGGGC-GC-A--GC--G-A---G-G--A---AGC-TA------A-GTC-C-C--------G---C-----T-----...--------C------G----T-----A------ 7747
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --A---T---A------C-A-----G-A---G---G-T--C------GAAACT--CT-TGAAC-TC-AAC-CG---T--G--T--A--G---GTC-----G--------G--A-CTC-G---------T----C...C-------------CG-T------C-G------ 7775
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --A-TTAC--A---CAAC-A-----T------G-A--T---------G-AC-C--CT--A-A--GC-A--G--GG-TA-T-CA-----G--G--A------A-G--G-----------G---TC------T-A-...--A----G-------G--------------T-- 7773
CPZ.CM.98.CAM3 --A-TTTA--A---CAA--C-------A-AGGG-A--A-----TT--G-TG-C--TTTTAG-C-T--A---C--G-A---G-G--A---A-C-CA-----GA--AGTC----------G---C-----T-----...--A------------G-T--T--CCGC------ 7677
CPZ.CM.98.CAM5 --A-TTTA--A---CAA--T-----T-A-A-GG-A--A------T--G-AG-C--TTTTAG-C-T--A--GC--G-A---G-G--A--GA-C-CA------A----TC-T--------G---C-----T-----...--A----G------C--T-----TC-G---T-- 7983
CPZ.GA.88.GAB1 GGA-TCTA--A---CA-C-A-----T-A-TT-G-GTCT--C------G-GAA---TTTTGGTC-GT-A--G---G-A---TCA--A-----G--A------AGG--CC----------G---C-------C--C...---------------G----------A------ 8301
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 G-A-TCT-------CA-C-A-----T-AGTT-G-AG-A---C-T---G-AACC--TTTTCAA---T-AC-GAG-G-A--TG-G--A--GA-T-GC------A----GC----------G---C-----T-CTCA...--A------------G----------C------ 7648
CPZ.TZ.00.TAN1 -CA-TTT---T---CA---A-----TC--TT-G-AG-A--C-CT---G-AACC---T-----C-GT-A--GA--G-A----CA--A--G--G--A--CA-------G--G--A--------C------AGC---...C-T---G--------G-T------C-A------ 7917
CPZ.TZ.01.TAN2 --A-TTTA------CA---A-----T---CT-G-GC-A--CGCTT--GAAACT---T-------GT-A---AT-G-A----CA--------G--A--CA-------------A--G-----C------AGC---...C-T---G--------G-T------C-A------ 7937
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -AA--TTA--A---CAAC-A---AGTGA-TT-G-AG----C-CT---GA-AC---TT--A-T---T-A--G-TTG-A----TA--A--G---------A-GA----------A---C-----------AGC-C-...C-C---G-C------G-T--T---C-A------ 7911
CPZ.TZ.09.UG38 -CA--TT---A---CA-C-------A-AGCT-G-GGCT----CT---GAAGA----T-TA-A---T-A--GA--G-A---GTG--A-------CT--CA--A-----C-C--T--G--------G---AGC-C-...C-T---G--------G----T---C-A------ 7867
CPZ.US.85.US_Marilyn GCA-TCTA--T---CAA--A---------A--G-A-GA--C--TT--G-TACT--TTTTAGTC-T--A---C--G-A---G-A-----GA-T-CA------A--TC-C-C--------G---C-----T-----...C-A-----C------G-T--T--C--C------ 8269
MAC.US.x.239 -CA-TGA---T---CAA--------GC--A-GG--G--TTC-TGGA-GAAAAT---ACAG--C-CC-A--G--GG-A----TT--A-----G-----CATGT-T------CAAA-G--GA---GC----ATGTG...--TG-C---------G--C-TG-TTC----A-A 8667
Env N__N__E__T__W__Q__E__W__E__R__K__V__D__F__L__E__E__N__I__T__A__L__L__E__E__A__Q__I__Q__Q__E__K__N__M__Y__E__L__Q__K__L__N__S__W__D__V__.__F__G__N__W__F__D__L__A__S__W__I_
H2A.DE.x.BEN -AA-T-T---A---CA---------G-A-C--G-CCG-T-CCTAGAGGCAAAT--CAGTCAAAGTT-A------G-C----TT--A------------ATGT-T------CAAA-----A---GC----AT-T-...C-TG-C--C------G--T----CTCC---G-C 8722
H2A.PT.x.ALI -CA---T---G---CAA--------ACA-C--G-CCGTT-CCTAGAGGCAAAT--CAGTGAACAGT-A---CGGG-A----TT---------------ACGT-T---C--CAAA-----A---GC----ATGT-...--TACC--C---C--G--T----CGCC---G-C 8706
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -CA---T---A---CA---A-----GCA-CG---CCG---CCTAGAGGCAAAT--CAGTGAAAGTT-A---C-GG-A----T---------------CATGT-T---C--CAAA-----A---GC----ATGT-...--TG-C--C------G-TT----CTCC---A-C 8152
H2B.CI.x.EHO --A---T---A---CAAC-A-----G--GC--G-CCG-TTC-TGGATGCAAAT---ACAAAA---C-A-----GG-A--G-TA--A-----------CATGT-T--G---CA-A-----A--C------AT-T-...--CA-T---------G--T-C--CTCC---A-- 8684
H2B.GH.86.D205_ALT --A---T---A---CAAC-------A-AGC--G-CC-TTTC-TGGATGCAAAT---ACGG-TC-GT-A-----GG-T--G-TA--A--G--------CATGT-T------CA-A--A--A---GC----ATGT-...--TG-T---------G--C-C--CTCC---A-A 8698
H2G.CI.92.Abt96 --A-T-T---A---CAA--A-----A-AGC-G--C---TT--TGGAGGA-AAC--CACACGGC--T-A------G-A----TT-----------A---ATGT-T--G---CA-A-----A---GC----ATGTA...--TG-C---------G--C----CTCC---G-T 8095
H2U.FR.96.12034 --A-T-T---G---CAA--A-----GGA-A-GG-G---T-C-TGGA-GAAAAT--CACACAGC--T-A----C-G-T----TA--A-----G--A--CATGT-T------CA-A-----A----C----AT-TC...--TG-T--C------G-TC-C--CTCA---G-T 8206
COL.CM.x.CGU1 -GA---T--------AAC-----C-TGAGCG-G-A-GA---------GATA-----G-GG-AGACT-A-T---GG-AT-TG--TTA-----GG-A------A-GA----GGCA-------GGG-T---A-T-A-...-G--TTTCAG-C---GG-C--TTC--CATCT-T 7662
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --A---T---A---CA---A-----ACAGA-GG-AGCA--C------GATA--TGGG-AGAAGC-T-AC-GA--G-A--GG-AA-A--G--GC----C-T---T-CCC--CA-TC-C--C-AG-T----ACTC-...---------------G--C--T-C-GG---T-C 8083
DEB.CM.99.CM40 -CA-T-T-------CA---------A-TGA-GG-AGCA-----T---GATGAGTGGG-AGGAGCTT-AC-GAG-G-A---G-G-----G--G-G-----T---T-CCC--CAATC-C--C-AG-T----ACTC-...--A------------G--C-GT-C-GA---T-C 7989
DEB.CM.99.CM5 --A-T-T-------CAA--------A--GA--G-AGCA--C--T---GATGA-TGGG-AGGAGCCT-AC-GAG-G-A--GG-A--A-----G-GA----TG--T-CC---CA-TC-C-GAC-G-T----ATTCA...--A------------G--C--T-C-GA---T-C 7910
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -GA---T---A---CAAC-A-----G-C---C--AGCAGC-CTATTTG--AATG-GTCAGA-GCCT-GA-GA--G-A--GGCA-----G----GA----TG--C---G--CAATCC---T--G-T----AT-A-...---------------G-TT---GC--A---T-C 8324
DRL.x.x.FAO CCTCAGA---A------------C-A-A-AG-G-AG-T-G-ATAT---A-AAC--TACTCTTGATT-AC-GA-GG-AT-TG-A--AG--C--------ATCTTT--G---CAAA------GGG-T-TAA--TCA...-G-GCT--C------G-TT-C--TTGG---TCT 8090
GOR.CM.04.SIVgorCP684con GAA--TT---T---CAAC-A-------A-TTGG-AG----C-----TGA-AC----TTT-TAGA---AC--A-GG-A---G-A-----G--GGCT------A-G-CC---C-A--G--G------------GA-...C-T----G----C--G--------C-A---A-A 7759
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con GAA---T---T---CAAC-A-------A-TTGG-AG----C-----TGA-AC----TTT-TAGA---AC--A-GG-A--GG-A-----G--GGTT------A-G-CC---C-A--G--G------------GA-...C-T----G----C--G--------C-A-----A 7812
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -CA-T-T---T---T----------G---C-------TGCC-TGGA-G--AAC---ACTCAAC--T-G------G-A-----T---G--TC-------CTGG-TCTG-ACCA-A----G---G-T---T--G-G...--C---TCA-----CTCAC-GT---C----T-A 8253
GSN.CM.99.CN166 -GA---T-------CAAA-----AGT-TGTT-G--G-G---G-----TATAC------GCAG--GT-A--GC--G-AA-CC-G--A----C-TCA--CCTGA-T--GC-GA--A-G--GTCC-------ACTCC...C-T----G-------G-T--TT-CG------A- 8195
GSN.CM.99.CN71 -G----T-------CA-------AGT-AGTT----G-A---G-----TATACC-----GCAA---T-A---A-TG-AA-CC-T--A---TC------CATGA-T--C-----AA-G---TCC-------ACTCC...C-T----G-------G-T--TT-C--------C 8207
LST.CD.88.SIVlhoest447 CAAGGGAT--------T------------C--G--GGAGTA-TAGA-GCAAAT--CTC-A--C-GT-GC-----G-CT-T-C-ACAG-GTT-G-A---AG-A-T-CC--CAA-A-GC--C-GG-G-TCAAT......--T-----------AG----CTT-TCA---T-C 7423
LST.CD.88.SIVlhoest485 CAAGGGAT--------T------------CG-G--GGAGTA-TAGA-GCAAAT--CTC-A--C-GT-GC-----G-CT-T-C-ACAG-GTT-G-A---AG-A-T-CC--CAA-A-GC--C-GG-G-TTAAC......--T----G------GG-T--TTT-TCA---T-C 7420
LST.CD.88.SIVlhoest524 CAAGGGAT--------A--A-----A---C--G--GGATC--TAGA-GCAAAC--CAC-A-AC-GT-GC----GG-TT-C-CAACAG-GTT-G-----AGGA-TA-C--TAAAA-G---C-AG-T-TTAAT......--T----G----A-GG--C-C--T-C----T-C 7426
LST.KE.x.lho7 CCA-GGAT-------GA--A-----ATC-A-GG-AGCA-T---TGAC-AGAAC--TACT--TC-GT-AC-----G-AT-C-C-ACAG-GCT-G-----C-GA-TA----TAA-A-G---C-AG---TTAAC......--T----G------GG-T--CT--C-C---T-T 8498
MND-1.GA.x.MNDGB1 CATCAGAA--T----A---A-----G-C-AG--C-G-TT--CTGCA-CAAAAC--TACAGAAA-GT-AA--C-GG-AT-TG-T-GAG-GC---GA--CAC-T-T------CA-A-G----GAG-CCTTA--TC-...-G-GCA-G-------G--T-T--TTGG---G-T 7856
MND-2.CM.98.CM16 CCTCAGA---A---C----A-----T-A-AG-G-A-CAGC-CTA--TGA-AAT--GACAGTAAACT-AC-GA-GG-AT-TG-ATT-G-GC--------AT-T-T--GC--GAAA------GAG-T---A-TTCC...-G-GCT-GC-----CG--T-T--GTGG-----T 8399
MND-2.GA.x.M14 CCTCAGAA--A---C----A-----T---AG-G-G-CAGC-AT---T-A-AAT--GACAAT-GATT-AC-GAGGG-AT-TG-ATT-G--C--------ATGT-T------CAAA----G-GAG-T-T-A-TTCA...-G-GCT-GC-----CG--C-C--GTGG-----C 8328
MND-2.x.x.5440 CCTCAGA---A---C----A---------AG-G-A----GCATAGTG-CAAAT--GAC-ATAGACT-AC-GAGGG-AT-TG-ATTAG--C-G-G---CATCTTT--G--GCAAA------GGG-C-TAAACTTCCATGG-CTA-C-G----CG--C-T---TGG-----T 8035
MNE.US.x.MNE027 -CA-TGA---T---CAA--------GC--A-GG--G--TTC-TGGAGGAAAAT---ACGG--C-TC-A-----GG-A----TT--A-----------CATGT-T------CAAA-G--GA---GC----ATGTG...--TG-C---------G--C-TG-TTC----A-A 8144
MON.CM.99.L1_99CML1 -CA-T-T---A---CAAC-----AGTGAGTT-G-AG-T---G------TGACC--T--GCAGC-CT-G----CTG-----G-G-------GC--A--CC----T--G---A--A-GCCG-GAC------ACTTC...C--------------G----CT-C--A---T-- 8221
MON.NG.x.NG1 -CA---T---A---CAAC-A---AGT-TGCT-G--G-----G-T--GGCAC-T--C--GCADC-CT-G--G--GG-T--GG-G--A----G---A----C---T--GC-CA--A----G-GAC------ACT-G...--A------------G-T--CT-C--A-----T 6846
MUS-1.CM.01.CM1239 -AA---T-------CA-C-----AG--AGTTGG-GG-T---G-T--T-ATACC-----GGG-C-CC-A----C-G-A-----G--A--G---G-A--CC----CA----GCAAA-----TTAG------ACTC-...--A---G-A------G----CT-C--G-----T 8161
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -AA-T-T---A---CAAC-----AG---GTTGG-AG-----G-T--T-CAACT-----GGAG---T-G---TTGG-A----GA-----G---G-----C-G--TA-----CAAA----GTTAG-G----ACTCC...C-C---G-A------G-T--CT-C--A-----C 8192
MUS-2.CM.01.CM1246 -CA---T-------CAAC-----AG----TT-G-GG-----G-----GCAG-C--C--TGGTC--T-G---ATGG-T---C-A--A--G---G-A--CC----CA-G--GCA-A-GC-TTTAG------ATTCC...C-T---G-A------G----TT-C--A-----C 8290
MUS-2.CM.01.CM2500 --A---T-------CA-------AG---GTTGG-GG-----G----TGCAACC--C--AGGTC--T-A--GTTGG-T--G--A-----G--GG-A--CC-G--TA-GC-GCAAA-GC-CTTGG------ATGCC...C-C---G-A------G-T--TT-C--A-----C 8213
OLC.CI.97.97CI12 GCA-TGAT--T---T--A-----C-A--GA--G-AG-T----TA---CAGGA----G-TGA-AG-T-GAC-AT-G-AT-TC-AG----GC---G----C--T-T--G--GCA-AGG--TC-AG---TAAGTGA-...-G-ACA--A-----C--TT-GG-T------A-- 7873
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -GA-ACA---A---C-T--A-----A--GA-TG-CTCAT---TAGA-GCAAAC---ACAG---C-T-AC-----G-A---G-T-----T--G--A----T---T---C--GAAA-G--GA-C--T----G-GA-...GCA-TT-GC---C-A-GGC-GGACTGG---A-- 7717
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --A-ACA---A---C-T--A-----A--GA-T--ATCA-TAATAGA-G-GAAT--CTCT-TAGC-T-AC-G---G-C--GG-T--A--T--G-GA----TG--T---C-GGA-A-----A----T----G-GA-...GCC-TT-G----C-G-GGC-TGACTGG---A-- 7795
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -GA-AGAAT-A---T--C-------A---A-T--CTCTT---TAGAGGCTAAC--TACAATAGC-T-AC-G--GG-C--GG-T--A--T--G--A----TG--T-----GGA-A-----AG---T----G-GA-...GCA-TC-G----C-G--TC-TGACTGG---A-- 7933
RCM.NG.x.NG411 -CA-ACA---A---C-T--------A---A-T---TCA-GA-TAGA-G-AAAC--CTCAGTAGCTT-AC-G--TG-A---G-A-----T---CGT----TG--T--C---GAAA----GA--TC-----G-GAC...A--CTC-G----C-A-----GGATTGG---T-A 7977
SAB.SN.x.SAB1 -AA---T---G---CAA--A-----G--GC----AG-A--G--TGA-GCTAAC--CAGTAGGA-TT-A--GC--G-A--TG-A---G--C--------TTGG-TAGT-ATCAAA----G-TGTCT---T--GAC...--T---TCG------G--C-C-----A---T-T 8547
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --A-T-T---T---CAA--A-----A-T-A-G--C-GAG--CTGGAGGCAAAT--CTCAGAA-C-T-G--G--GG-A----TA--A------------ATGT-T--G--GCAAA-----A---GC----ATGTG...--TG-C--C------G-TT-T--CTC----G-C 7820
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -GA-T-T---T---CAA--A-----A--GA-GG--G--TTCCTTGAGGCAAAT---ACACAAC--T-A------G-A----TT--A-----G--A--CATGT-T------CAAA--C-GA---GC----ATGTA...--TG-C--C-----CG--T-G--TTC----G-A 7729
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --A-T-T---T---CAA--------A--GA-GG-GG--TTCCTTGAGGCAAAT---ACACTGA-GT-A------G-C----TT--A------------ATGT-T------CA-A-----A---GC----ATGTC...--TG-C---------G--C--G-CTC----G-A 7764
STM.US.89.STM_37_16 -CA-T-T---A---CA---A-----G---A-GG--G--TT-CTTGAGGCAAAT---ACACAAC-GT-A------G-T---GTT--A--G---------ATGT-T--G--GCAAA--C--A---GC----ATGTA...--TG-C---------G--C-T--CTC----G-A 8318
SUN.GA.98.L14 C-A-GGAC-----------A-----T--GC--G-A--A-TG--TGATGATAAT---ACAG-TC-TC-CC-G--GG-AT-TGTAACAG-GTT-G-----C--A-CA-G--CAAAC-GC--C-AG---TTAAC......--C----G------GG--C-GT-TC-A---T-T 8566
SYK.KE.x.KE51 -AA---T---A---CATACA-----AC-GC-GG-AG-T----TG---GA-CAC---G-TAAT---C-GAG----G-T--GG-G--------G-------TG--T--TC-TACTA-----C-AG------ATTCC...C------GC------G-TC-GT-G--A---T-C 7927
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -AA-T-T---A---CACAGA-----ACA---GG-AG------TG--TGA-CAT--TG-TGGA--GC-CAG----G-A---G-A--A--G--G-GA----TG--T--TC--ACAA-G---C-GG------ACTCG...-------GC------G--T-GT-G--A---T-C 8237
TAL.CM.00.266 -GA-T-T---A---CAA--A-----G-TGA--G-AG-----C-----G-GC-C---TCACAG--GT-AC-----G-A---G-G--A--G----GA----TC--T--G--GCAAA-G---A--G-C----AC---...C-C----GC-----C--TT-GT-TGCC---T-T 8088
TAL.CM.01.8023 -GA---T---A---CAA--------G-AGTTGG-AG-----GC-T--GA-ACT--CACAGTA--GT-AC-----G-A---G-A--A--G----GA----TC--T--G--GCAAA-G---A--G-C----AC--C...C-C----GC-----C--TT-GT-TGC----T-T 7638
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -CA-T-T-------CA---A-----G--CC----A-CTGCC-TGGA-G-AAAT--TAGTA-TACTC---TCA--G-AT-TG-G--AG-GC-G--A---ATGG-TACT-ATCAAA-G----G-G-T---A-TTC-...-G------CATC---G--G-CT--TCA---T-C 8351
VER.DE.x.AGM3 --A-T-T---T---C----A-----A---C-G--ATCGT---TGGA-G-TAAC---ACAA-ACA-T-A--G---G-CAG-GCA---G-G--G------TTGG-T-C--ACCAAA-----AG--GT---T--GA-...--C---TC------CG-TT-CT----G------ 7895
VER.KE.x.9063 -AA---T-------T----------A---C-G---GGAG-G-TGGA-G--AAC---ACAGAACAGT-A-T-A--G-AAG-G-A--AG----G--A---TT-G-T-CC-ATCAAAG---GACATCT---T---AC...--C---TC------CG-TT-CT----A-----A 8397
VER.KE.x.AGM155 --A-T-T-------T----------A-A-C-G--AG-AGGA-TGGAGG--AAC---ACAAAACA-T-G---C-GG-AAGGG-A--AG-G---------TTGG-T-CT-ATCAAA-G--GTCAG-C---T-G---...--T---TC------CG-TT-TT----A------ 8374
VER.KE.x.TYO1_patent -AA-T-T---T---T----------A---C----AGCTG---TGGA----AAC--TACGAGACA-T-A-TGA-GG-TAG-G-A--AG-G---------CT-G-T-CC-ATCA-A-G---AC--GT---T--GA-...--C---TC------CG-TT-CT----A-----T 8373
WRC.CI.97.97CI14 -AA-TGAA--T---CAAC-T---T-T-A-AG--CAG-TG-ACTGCAGGCAAAT---AGTG-AA--T-A-T-ATTG-C--TG-T--AG-GC--GCA---ATGTTT--G--GCA-A-G---TC-G-T---A-TGC-...-G-G-T-GC---C-CC-ATGGTTT---ATCTG- 8383
WRC.CI.98.98CI04 --A-TGA-------CAAC-T---T-T--GAG--CAG-TG-A-TGCAGGCAAAT---AGTGTAC-CC-A-T---GG-T--T---ACAG--C-------CATGTTT------CAAA-G--GC-AG-T---A---CA...-G-G-C-G----C-CC-GTGGTTT---ATTTG- 8428
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --A-TGAA--A---CAAC-A---C-TTT-AG--CAG---CC-TG-TG--TAAT--CTCAGATA-GT-A-TGC--G-T--TGCT--AG--C--TCA---ATGTTT--G---CA-A-----AC-G-T---A-TCAA...-G-G-TTCA---C-CTCATGGTTT---ATTTG- 7324
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Env gp41 transmembrane domain Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start
H1B.FR.83.HXB2 TGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCACCTCCCAACC.....................CCGAGGGGACCCGACAG 8410
Rev exon 2 N__P__P__P__N__.__.__.__.__.__.__.__P__E__G__T__R__Q_
Tat exon 2 __P__T__S__Q__P__.__.__.__.__.__.__.__R__G__D__P__T__
Env _W__Y__I__K__L__F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P__L__S__F__Q__T__H__L__P__T__.__.__.__.__.__.__.__P__R__G__P__D__R
H1A1.UG.85.U455_U455A --------T-G-C----TG----A--------------AA----A---------------A----G---------A-C--------------------C-----TC-G-------------TTGC-----T-.....................--AGA---T-T--G--- 7840
H1C.ET.86.ETH2220 ------------A----------------G-----TG--A--------------A----------G--------------------------------C----------------------TTA-----CA-.....................----------------- 7786
H1D.CD.84.84ZR085 ------------A--------------------------A----------------------A--------------A-----------------G--C-----T----------------T-------G--.....................----------------- 7931
H1F1.BE.93.VI850 ------------A----------------G---------A----C--------------------------------A------------A-------C-----T--G--A--A-------TTA------G-.....................----------------- 7687
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ------------A----T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--------------------C-----T--G--A----------TTAC--ACCA-.....................-A-----A--------- 7828
H1H.CF.90.056 ------------A----------------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T----------TTG----G-A-.....................--AC------------- 7729
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----C--C---A--------------A-------T--AA--------------A----------G---G-------A--------------------C-----T--G--A----------TTA------A-.....................--A-C--A-G------- 7717
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------------A--------------A-----------A---------------C---------G------G----A--------C-----------C-----T--G--A----------TTA--------.....................T--------G-A----- 7570
H1O.BE.87.ANT70 ------------A--GCA-----C----------CAC-A-----GG-G---G-TA-CA-GATA------AA---------A-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-AA--ATCA-.....................-AAGA--A-G-A-GA-C 8457
H1O.CM.91.MVP5180 ------------A--GCT-----C-----G----CAC-AA-----A-----G-TA--A-GATAA-----AA-C-------G-ACA--------------CA---CC-C-----G----T--CTG-----CA-.....................-G-CA--A-G-A--A-C 8483
H1O.CM.94.BCF06 ------------A--GCT-----C----------CAC-AA-----A-----G-T--CA-GATA------AA-C-------A-ACA--------------CA---CC-C-----G----T--C-A-----CA-.....................-A-GA--A-G-A--A-C 8525
H1O.CM.96.96CMA102 ------------A--GCT-----C-------C--CAC-A------G-G-----TA-CA-GATA------AACC------GA-ACA--------------CA---CC-C-----R----T--C-A---ATCA-.....................-ARGC--A-GTA-GA-C 7959
H1O.CM.98.98CMA104 -----C------A--GCT-----C----------CAC-A------G-G-----T--CA-GATA------AACC------GA-ACA--------------CA---CC-C----------T--C-A---ATCA-.....................-AATC--A-GTA-GAGT 7961
H1O.CM.99.99CMU4122 ------------A--GCA-----C----------CAC-AA-----A-------T--CA-GATA------AA-C------GA-ACA--------------CA---CC-C----------T--C-AA--ATCA-.....................-AATC--A-G-A-GAGC 7933
H1O.CM.x.pCMO2_3 ------------A--GCA-----C----------CAC-AA-----G-------T--CA-AATAA--A--AA-C------GA-ACA--------------CA---CC-C--A-------T--C-A---ATCA-.....................-AATC--A-G-A--AGC 8494
H1O.FR.92.VAU -----C------A--GCT-----C----------CAC-AA-----G-----G-----A-GTTA------AA-C----A--G-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-A---A-CAA.....................-AAGC--A-GTA-GA-C 8023
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ------------A--GCA-----C--------G-CAC-AA----GG-G-----T---A-GATA------AA-C-------A-ACA--------------CA---CC-C--A---A----T---A-A-ATCA-.....................-AACC--A-G-A--AGC 8525
H1O.US.99.99USTWLA ------------A--GCT-----C----------CAC-AA-----G-------T--CA-GATA------AACC----A--G-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-AA--ATCA-.....................-A-CA--A-GTA-GA-C 7934
H1O.US.x.I_2478B ------------AC-GCA-----C----------CAC-AA-----A-------T--CA-G-TAA-----AA-T------GA-ACA--------------CA---CC-C-----C----T--C-A---ATCA-.....................-AATC--A-G-A--A-C 8591
H1N.CM.02.DJO0131 -----C--C--GA--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA-------AACAACA...............A-C--------A----- 7843
H1N.CM.95.YBF30 ------------A--GCT-------------C----A-T-----CA-------CA-AAG-ATA---A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-T-----G-------TTA-------A.....................G-A--------A----- 7961
H1N.CM.97.YBF106 -----C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------TA-AAG---AA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA----G--AGCA..................G-C--------A----- 7919
H1P.CM.06.U14788 -----C------A-T-----T--------------AA-TA----AC---A---CT-AA-G---A--GG-AA-G----C-GG-A---C-----------Y-----TG-R-----G-------TT-G--TGCA-.....................GG-G-CCC-G-A-GA-T 7968
H1P.FR.06.RBF168 -----C-----GA-T-----T--------------AA-AA----AC-------CT-G--A---R--R--AA-G----C-GG---A-C-----------C-----TG-------A-------TTGG--TG-A-.....................GG-GATCC-G-A-GA-T 7940
CPZ.CD.06.BF1167 --------T---A--GCT-----A--T----CCA----A-----C-----------AA-GTT-A-CA-AAA-T-----GGG-AGC----------C-------TT--G--TCCA----T--CTA---A---AGCG.....................--------A-GTCA 8571
CPZ.CD.90.ANT ------------A----T--T-------------CTA-T-----AC-------TT-GC---TAT--G--AG-TGCT-A-GA-AG---------------CAT--TC-G--A------......A----T---CAAAAC...............-A-CA--AT--A--GCA 7869
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -----C------A----TC-----GC-----C------AA----CA----------AGGA-T-A-CA-G--CT--A-AGCA-AG-----------------T--CC-C-----G-------TTA----G--A.....................A-A--------A----- 7976
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----C------A-T---------G------C----A-T-----CA--------A-AAGCATAA--A-G-----G--AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA-------G.....................A-TC-------A----- 7896
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----------------TG-C-----------------AA----CA-----------------A-G-----------C--------------------C-----T--G-----C-------CTT-----GT-.....................-G-----AC--A----- 7924
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----C-----GA-G---T----AG-----------A-TA----C---------TGC-----AA--GGA--AC--A-C-----G------A-------C-----T--G--A--G-------TTA-----G--.....................AATCA------A---G- 7922
CPZ.CM.98.CAM3 -----C--------G--T-------------C------A-----CA----------AGGG---A-CA-A--AT-T--AGCA-AG--------------C--T--CC-C-----G-------TTA----G--A.....................A-A----A---A----- 7826
CPZ.CM.98.CAM5 ------------A----TT-G--AG------C---T--AA-------T---C--A-AGGAAT---TA-G--AG-TA-AGCA-AG--------------C--T--CC-C-----G-------TTA----G--A.....................A-A----A---A----- 8132
CPZ.GA.88.GAB1 ------------A-T---C-T---GC---------AA-CA----G--------TA--A-GA-A--TT-C--AG----C-GG--------------C--C-----TC-C-----G-------TTA-----GT-.....................-A-----A--AA-GA-- 8450
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ------------A-G--T-----CT----G-----GG-TA-------------T--AA-A-G----G-AAA----A-A-GA---AG------------C-----T----------------TTA-----G-A.....................A-AG-------A--AGT 7797
CPZ.TZ.00.TAN1 ------------A--GCT-----C-------C---A--A-----AC-T-----TC-CA-GTT-A--G--AA-G----T--GCA------------T---A----CC---TT-CA----T--CTAC--A-G-G.....................GA-CA--AT--A--ACA 8066
CPZ.TZ.01.TAN2 ----------GG---GCT-----C-------C---G--A-----AC-T-----TC--A-GTT-A--G--AA-G----T--G-A------------T---ATG--C--G-TT-CA-------CTAC--A-G-G.....................-A-CA--AT--A--ACA 8086
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --------T-----GGCT-----C---A---C------AA----AC-T-----TC-AA-GTT-A--G--AA-G-GC-T-GGCAG-----------T---ATG--C--G-TT-CA----T--CTAC--A-G-GGAG.....................CA--AT--A--GCA 8060
CPZ.TZ.09.UG38 --------T--GA--GCT---C-T-------C---G--A-----AC-T-----T---A-GTT-A--G--AA-G--A-T-GGCA------------T---ATG--CC-G-TT-CA----T--CTAC--A-G-G.....................-ATCA--AT--A--ACA 8016
CPZ.US.85.US_Marilyn ------------A----TT----AG------C-A----A-----AA-C-----T--AGG--TGA--T----AC----AGCA-A------------T-----T--CC-C-----A-------TTT-------A.....................A-TC---A---A----- 8418

Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start
MAC.US.x.239 AA-------C---ATGGAG-TTAT-----T-T---AG-AA--CTG-----------GA-CTA-A--G-ACAA--GC-AGC--AGT-A--------G---AGG---G-G-TC-C-TCCC-A-C-TCTTATTT-CAGCAGACCCATATCCAACAG......-AC--G-CACT 8831
Env _K__Y__I__Q__Y__G__V__Y__I__V__V__G__V__I__L__L__R__I__V__I__Y__I__V__Q__M__L__A__K__L__R__Q__G__Y__R__P__V__F__S__S__P__P__S__Y__F__Q__Q__T__H__I__Q__Q__.__.__D__P__A__L
Tat exon 2 __P__I__S__N__R__.__.__T__R__H__
Rev exon 2 N__P__Y__P__T__.__.__G__P__G__T_
H2A.DE.x.BEN AA------TC---ATGGAG-GCAT-------TG--AA-AA---C-----------CAA-CTA----G-GCAAT-GT-A-G----T----AA----C---AGG--TG-T-TC-C-TCCC---C-GGTTATCT-CAACAGATCCATATCCACAAG......-AC-GG-GACA 8886
H2A.PT.x.ALI AA------TC---ATGGAG-TTAT---A---T---AA-A----C-C-T--------AA-ATA----G-GCAA--GT-A-G----C-C---A----C---AGG--TG-T-TC-CCTCCC-T-C-GGTTAC-T-CAACAGATCCATATCCACAAG......-AC-AG--ACA 8870
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST AAA-----TC-G-ATGGAG-TTAT-------T---AA-AA---T------------AA-ATA----G-ACAA--GT-A-G----C----AA----C---AGG--TG-T-TC-C-TCCC---C-GCTTACTT-CAACAGATCCATATCCACAAG......-AC-GG--ACA 8316
H2B.CI.x.EHO GCA--C--C-GG---GGAT--TAT------AT---AA-A----TA----------CAA-ATACA-TA-ACAG--GC-AGCA--GC-----A----C---AGG---G---TC-CCTCCC-T-C-TCTTAT--TCAACAGATCCCTATCCGCAAG......-AC-GG-GACA 8848
H2B.GH.86.D205_ALT AAA-----CC-T---GGAC--TAT-------C---G--A----TG-----------AG-ATACA-TG-GCAG--GC-AGCA---C-----A----C---AGG---G---TC-CCTCCC-T-C-TCTTAT--TCAACAGATCCCTATCCGCAAG......-AC-GG-GACA 8862
H2G.CI.92.Abt96 AAA--CG-TT-C---GG-C-TTATG----G-C---AG-AA---TG-----------CA-ATA----G-ACAA---C-AGGA---C-------A--G---AGG--TG-T-YT-C-TCCC-T-C-TCTTATGTTCAGCAGATCCATATCCGCAAG......-AC-AG--ACW 8259
H2U.FR.96.12034 AAA---G--T-C---GGAC-GTATG------C---AA-AA--ATAC-T--------GA-ATA----G-ACAGC-GT-AGG---TC-----A-A--T---AGG---G-T-TC-C-TCCCA--C-TCTTATGTTGAACAGATCCCTATCCAACGG......-AC-AG--ACA 8370
COL.CM.x.CGU1 AA----G--CTC-ATGCTGC-TATG-T--------T--AA----AC-T-----TA--A-G-TA---A-AG--TGCA-A-GAG---C-TTCAGA-TTA-GGG-TTTCAGCA-A-AGGC-GGACTAATGTGT-TTCA..................-A--TCC-TGG-C-AGA 7814
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ----GG--T-G-A--G-GG-GTATG--A---C---A--A---TTGC-T------A-AA-GTT----G-AAA----A-T-G--AGT-GT-T-GA--------T--TC--CA-ACC-CTTT---GAAG..............................GA--AT-T---GCT 8223
DEB.CM.99.CM40 ----GG--T-G----G-AG--TAC---A---CT-CT--AA--TTGC---------C-A-GTT--G-G-GAA---T-GA-G--AGT-GT-T-GA--------C--T--GCA-ACC-TT----CAAAG...........................GA-GA--A-GTGCTTC- 8132
DEB.CM.99.CM5 ----GG--T-G----G-AG-GTAT---A---C--CT---A--TTGC-T--G----CAA-GTT--GGG--AA---C-G--C--AGT-GT-T-GA--------C--T--GCA-ACC-TT----CAAAG...........................GA-GT--A-GTGCTTCA 8053
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ----GG--T-G---GG-AG-GTATG--A---C---G--A---ATA---------A-AA-GTT-A-CA--AA-G-GT-A-G---GC--T-TAGA--C--C--T--TC-T-T-CAGATCC-TAT--GA...........................--CCA-AAGG-A-CA-A 8467
DRL.x.x.FAO AAA-----T--GA--GGAT-TT-C------ATG-CAA-AA----A--------TT-AGCA---T--TGGAGC-C---AGG---GT----------T---CGC--TC-T...CC-T-T-T-TTTAAGGACG-ATACCGCCCAGAGACG......A-C-ACTAC-A-AGACA 8251
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----C----G-A----------AG--A---C---GC-A-----AC-G-A---TC-AA-G---A--A-AAA----TGTC-C--G-----------C--C-----T--G--A-------T--TTGG--GG-A-.....................-A-GTCCC-G-A-GA-T 7908
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ------------A--------------A---C---GC-A-----AC-------TC-AA-G---A--A-AAA---GTGTC-C--G-----------T--C-----TC-G--A-------T--TTGC--GG-A-.....................-A-GTCCC-G-A-GA-T 7961
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 G-C---G-T---A--GGAT-TT-AG-GA---TGATTA-TC----A------T-T-CA-GG-TAT--TGGGGATGTA-C-GA-ATA--------------AAT--TC-CC-C........................CAGATCCATATCCACAGT......TC-G-G--AC- 8393
GSN.CM.99.CN166 A----C--T--GA-C--TG----AG----T-C--C---AA---C------------AA-GTT-A-C---AA---GC-T-GA--GA----------C--C-----TC-C--CCCG----T--TTA-----CAA.....................G-AGT--A--G--GTCC 8344
GSN.CM.99.CN71 -----C--T--GA-T---------G----T-C--CT--A----C---G------A-AA-GTT---T---AA---GC-T-GA--G-----------C--C-----TC-C--CCCG----T--TTAC----CAG.....................-AAGT--A--G---TCC 8356
LST.CD.88.SIVlhoest447 CAA-----T--G-ATGCAG--C-A---A--AT---TA-TA---T-------G----AAGCTT-A-TG-GCAA-ATA-AGTA-A-A-GT-TAG-------AGGGTTC-TG-CCCCTCTG-TT-TG-TGA-CAGGACTGCAAGTGGGAGAAAAGA...GA-AAC-AA--ACA 7590
LST.CD.88.SIVlhoest485 CAA-----T--G-ATGCAG--C-A---A--AT---TA-TA---TG-----------AAGCTT-A-TG-GCAG-ATA-AGTA-A-A-GT-TAG-------AGGGTTC-TG-CCCCTCTG-TT-TG-TGA-CAGGACTACAAGTGGGAGAAAGGA...GA-AAC--A--ACA 7587
LST.CD.88.SIVlhoest524 CAA-----T--G-ATGCAG-GC-T---A-CAT---TA-AA--ATAC-------TC-AAGCTT-A-CA-ACAA-GT--AGTG-AGA-GT-TAG---C---AGGGTTC-CG-CCCCTCTG-TT-TG-TGA-CAGGACTTCAAGTGGGAGAACGGA...GA-A-C-AA--ACA 7593
LST.KE.x.lho7 ACT---G-T--G-ATGCAG-GT-A--TA--CTT-TAA-CA----G------G--T-GAGCTT-A--A-ACAA-AT--AGTA-A-A-GT-TAG---G---AGGGTGC-C--CCCCTCTGTTT-TA-TGA-CAGGACTACAAGTGGGAGAAAGAA...GA-AAC-AA--ACA 8665
MND-1.GA.x.MNDGB1 CAA--CT------GGGGAG-TT-CT----GTT---AA-TA----A--------TT-G--A--CT--TGGAA--C-A-A-G---GT----------C---CG---TG-C-TT-CA.....................CAGGACTGCCAGCAGAAC...CTATAC-G-A-AC- 8002
MND-2.CM.98.CM16 AAA---G-T--GA--GGTT--C-A------AT--TGA-TA---TG-----G--TT-AGC-TGCT--TGG--AG-CT-AGGA-AGT----------T---CGC--TC-T.........C-TT-TG--TTC-AGGGAGACTATCTCCGTCCCCAC......AAC-T-A-ACA 8554
MND-2.GA.x.M14 AAA---G-T--GA--GGA---T-----A--ATG-TAG-AA----AC-T-----TT-AGC-TG-T--TGG----C-A-AGG---GT----------T---CGC--TC-T...CC-T-TGT-TTAAAGGG-GA-TATCTCCGACCTCGC............AAC-T-AGACA 8483
MND-2.x.x.5440 AA----G-T--GA--GGAC-GT-AG------T--TTA-CA----A--------GT-AGC-TGCT--TGG--AG--T-AGGG-AGT--------------CGC--TC-T...CC-T-TGT-TT-AAGGG-GA-TATCTCCGGCCCCAC............AAC-T-A-AC- 8190
MNE.US.x.MNE027 A--------C---ACGGAG-TTAT-----T-T---AG-AA--CTG-----------CA-CTA-A--G-ACAA--GC-AGC--AGT-A-----A--G---AGG---G-G-TC-C-TCCC-A-CTTCTTATTT-CAGCAGACCCATATCCGACAG......-AC-AA-CACT 8308
MON.CM.99.L1_99CML1 -----C--C---A-------T--AG------C--CT---A----C---------C--A-GTTCA----AGGAG-TA-C-G---GT-AG----------C--T-TTC-T--T-C-----T--CTA-----T--.....................-ACGC-----AGCCA-C 8370
MON.NG.x.NG1 --------T--GA-C--------AG-G----C--CT--------CC----GG-GC-CA-GTTCA-C--AGGG--CA-TCG---G--AG-------T--C--T-TCC-C--TCCA----T--CTAC--A-GT-.....................--TC---A---A-GAGC 6995
MUS-1.CM.01.CM1239 --------T--GA-C--TTGT---G------C---T--A--GCT---T------T-CA-GTT---G--AGGC---C-T-GG--GA-C--------C-----T--CC-T--TCCA----T---TAC--A-C-T.....................--AGA--C-G-A--GCC 8310
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --------C---A-C---TGC---G----T-C---TC-A--GCT---T--GC----CA-GTT---GT-AGGA---C-A-GG--------------C--C--T--CC-T--TCC-----T--TTA---G-C-G.....................-A--C------A--AGC 8341
MUS-2.CM.01.CM1246 ------G-C--GA----TTGC---G------C------AA---C-------------A-GTT-A--T-AGGA--GC-T-GA--GA----------C--C--T--CC-C--TCCA----T---TAC--G-......................................... 8419
MUS-2.CM.01.CM2500 -TC---G-T--GA----TTGCT-AG------C------AA---CA--------TA-AA-GTT-C-G--AGGG---C-C-GA-AG-----------T-----T--TC-TC-TCCA----T---TAC--G-G--.....................---GA------AAGA-C 8362
OLC.CI.97.97CI12 ACT---G-----A--GGAC-TT--G----GTT--CA-AT--G--AC-C-AT-----AC-A-GAT--G--AGG-AGA-T-GG-TTA-GC-------T---GTGT-T--GCA-C-C-CA..................TTTTCAGATACCCTC......CA--ACAAG--ACA 8019
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GA----------A--GGA--CT-TG-TA--CT----A-TA----G-----------C--CTTGC--TGGAGCTCY--T-G--AGC----AGCA------A-T--T--GCTC-C--CCC-A-C-TATTATCATTCACAGATCCCTATCCGCAAC-TC-A-AAGGAG--ACA 7887
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 GAA---C-----A--GGAG-TT-T---A-TTT---AG-TA----AC-------TT-C---CT-C--TGGGGATGTA-C-G--AGA----AGCA--G---A-T--T--G-T--CG-CCC-A-CTTATTATCATCAGCAGACCCCTATCCGCAAC-G-GA--A--AGCCA-T 7965
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 CAA---------A--GG-T-CT-T------AT---TA-CA----A------G---C--GGCTGT--TGGAA-TGTC-T-G--ATC-------A--G---AGG--TC-C......TCCC-A-C-TCTTATGTTCAGCAGATCCATATCCACAACA--G---A---GC-A-C 8097
RCM.NG.x.NG411 AA--------GGA--GGA--TT-C--TA-TTT---AA-AA----C---------A-C---TTAC-CTGGAGCTGT--T-G--AGC-----GCA--T--CA-G--T--GCTC-C--CCC-A-CTTGTTATCATCAGCAGATCCCTATCCGCAAT-G-GA--A--AGCCA-T 8147
SAB.SN.x.SAB1 G-A-GG--G--GA--GC---C---G-TA---C----A-CA---TAGCT---G-TC-GC-A-TAA--A-AGGA--TC-T-GG-AGT----AA-A--G---G----TC-C--C-CC-TCC--TCTTCT-ATTAA...CAGATCCATATCCACCTG......-ACAAG-GACA 8708
SMM.CI.79.SIVsmCI2 AAA-----CT-TA--GGAT-TTATG------T---AA-TA----G---------A-AG-CTACT--A-ACAAT--T-AGG--AGC-----A----C---AGG---G-T-TC-CCTCCC---C-TCTTATGTTCAGCAGATCCATATCCACAAG......----AG--AC- 7984
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 AAA--C---C---ATGGGG-T---G----TTT---AG-AA----G-----G---A-GA--TA----A-ACAA--GC-ACT---GT-A--A---------AGG---G-G-TC-CCTCCC-T-C-TCTTATCATCAGCAGATCCGTACCCAACAG......-AC-AG-CACA 7893
SMM.SL.92.SIVsmSL92A AA---C---C-G--GGGAG-GTAC-----TAT---TA-A--TTTG---------A-AA-ATA----A-ACAA--GT-A-G---GC----CA--------AGG--TG-G-TC-CCTCCC-T-C-TCTTATCA-CAGCAGATCCATACCCACAAG......-TC-AG--ACT 7928
STM.US.89.STM_37_16 A-A--C---C---ATGGAG--TATT----TAT---A--A---ATG------G---CAA-CTA-A--A-GCAAT-GT-AGC---GC-----A-A--T---CGG--TG-G-TC-C-TCCC-T-C-TCTTGTCGTCAGCAGATCCCTATCCACAAG......--C-AG--ACA 8482
SUN.GA.98.L14 CTA--C-------ATGCAG-CC----TA----CATTA-AA---CAGCT-----TC--AG-TT-A-CA-ACAACAGA-CT----GA-GT-T---------AGG......GT---GTCCC-TTCTGCTTATGTTGAACAGGATTGGCTCCAGGAAA-CT-CCCCAAACC--C 8730
SYK.KE.x.KE51 CA---CC-T--GA--GGAT-CT-TGCCA---C--CTA-A--GATA------G--C--AG-TT--CTTGGGGC-----A-GA-ATA-GTT-GGA--C-----T--TC-T-T-CAGA--C-G--G-C---T---........................CTCTAC-A-A-GGC 8073
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -TT---C----GA--GGAT-TTATG--A------CT--A--GCT------GC-----AG-TT-AGTG-AGGA--CA-A--G-ATT-GTT-GGA--C---GTT--TA-T-T-CAGA-CC-TAC-.................................CA---C-GGA-GGA 8374
TAL.CM.00.266 A-A-GGC-T-GGA--GCAG----AG------CTA-TC-TA-CTTAC-T--G--T--AA-GTACA--G--AA-G-GC-C--GTTGC-C--------C--C-T---TC-TC-----A------CTA----G-G-.....................AAC----AT--A--AGC 8237
TAL.CM.01.8023 A-A-GGC-T-G-A--GCAG----AG------CTA----AA-TTTGC-T-----T--AA-GTACA-TA-CAA-G--T-A--GTTGC-C--------C--C-T---TC--C-C---A------CTA----G-G-.....................AAC----A---A-GAGT 7787
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----GG--T----GGGGAT-TTAT------AT---AC-TA--TTG--T--G--G-C--GGCT-A-TTGGGGATGCA-AGC---G-----------T--C-TT--T--G--TCC-.....................CAGATCAATATCCGCCTG......--GAGG--ACA 8494
VER.DE.x.AGM3 AACAT-C-----A--GGAT-TT--GAT---CT---TA-TA----A------T-GC---A-A-A---TA----TGCA-AGC---G-----------T--C--T--TC-T--TCCA.....................CAGATCCATATCCACCCG......T-GAAG-GACA 8038
VER.KE.x.9063 AACAT-C-T---A--GGAT-CT-AG------T---TA-CA----AC-T--GT--C-G-A-A-AA--TA-AG-TGCA-CGG---G-----------C-----T--C-----TCCA.....................CAGATCCATATCCACCCG......T-GAAG-GAC- 8540
VER.KE.x.AGM155 AACAT-T----GA--GG-T-TT--GC----AT----G-TA----G------T-GC---ACA-AT--TA-A--TGCA-AGC---G-----------T--C--T--T-----TCC-.....................CAGATCCATATCCATCCG......T-GAAG-GACA 8517
VER.KE.x.TYO1_patent AACAT-T-----A-GGGAT-TT-AG--A---T---AA-AA----G------T--C---ACA-A---TA-GGATGTA-AGTG--G---------------GTT--TC----TCCA.....................CAGATCCATATCCACCAA...GT---GAAG-GAC- 8519
WRC.CI.97.97CI14 AAC-GGT------GGGGAT-GT-AG-TA-----ATAG-------A--------TT-AGCATG-T--A-GAA--GTA-T-GG-T--C---------T--C--TAAGC-TATA-C----..................CAGAACCACCTCAACAAC...TT--A-GAG-GACA 8532
WRC.CI.98.98CI04 AAC-GGT------GGGGAT-GC-T--TA-----ATAG-A-----CA--------T-AGGATGGC--A-GA---GCA-T-GG-T--C---------T--C--TAAGC-TATA-C----..................CAGAGCCACCTCAACAAC...TT--A-GAG-GACT 8577
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AAC-GGT------GGG-TC-TT-AG--A-----TTAG-A-----AA-----G-TT-AGGATGCT--T--A---GTC-T-GG-T--C---------T-----TAAGC-TGT--C----..................CAGAGTCATATCCTGAAC...CT--A-GAG-GACT 7473
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Tat premature stop in HXB2 Tat end
H1B.FR.83.HXB2 GCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAC...AGATCCATTCGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTC 8577
Rev exon 2 _A__R__R__N__R__R__R__R__W__R__E__R__Q__R__.__Q__I__H__S__I__S__E__R__I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R__L__T__L__D__C__N__E__D__C__G__T__S
Tat exon 2 G__P__K__E__*__K__K__K__V__E__R__E__T__E__T__.__D__P__F__D__*_
Env __P__E__G__I__E__E__E__G__G__E__R__D__R__D__.__R__S__I__R__L__V__N__G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D__L__L__L__I__V__T__R__I__V__E__L__
H1A1.UG.85.U455_U455A ---A-G-A----C------------------CA--G--A----...-----G-----C-------G-----T---A--GA--GC---------C-------A------------------------A-----------CGC----------G----AGC----------- 8007
H1C.ET.86.ETH2220 --T--G------C------------------CA--G-------...--------A--C-------------T---A---A--T-T--------C-----------------------T---------------------A---------C-G------CA---------- 7953
H1D.CD.84.84ZR085 ---A---------------------------CA--------GT...-C------------G----------T--CA---------------------A---A---------------------------------A---A----A----C-G------------------ 8098
H1F1.BE.93.VI850 ------------C-------G----------CA--G--A----...------G-G--C-------C-----T---A--T---GC-------------A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G-------------CAGGG 7854
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ------------C-------G------C---CA--G-----G-...-----AG-G----------G-----T---AC-G--------------C-------------------------------------------CCA-----------G------CA---------- 7995
H1H.CF.90.056 -----------C--------G------C---CA----------...------G-GA---------------T---AC--G--G----------C--C----------CA-------------G--T------------------A------GT-----C----------- 7896
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----G------C-------G----------CA--G----AC-...-----G-------------------T-C-A--T---GC---------C-------A---------------T--------A-----------CG---------C-G------C-----G-AC-- 7884
H1K.CM.96.96CM_MP535 A-----------C------------------CA-----A-A--...-----AG------------G---C-T---A--G---GC-----------------A--------------------G--AA------A-----A----A-----G--------CC-----AGGG 7737
H1O.BE.87.ANT70 ---A-G-A---C--G--G--G---------AGA--G---GCC-...--G-GG--A-CC-CGCC-C-A--G-T----C----GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AATAT-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--A-............. 8611
H1O.CM.91.MVP5180 ---A-G-A---C--G---------------AG-------GCC-...-AG-GG-CAGCC--GCCACCA----T----CA--AGT-G-ACACG-----CA---CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA-----A-A-CAGGGA-CCG----............. 8637
H1O.CM.94.BCF06 ---A-G-A---C--G--------------GCGT------GCG-...-AG-GG-CA-CC--GCAACCA----T---ACA---GT-G-ACACG-----CA---CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA----............. 8679
H1O.CM.96.96CMA102 ---A-G-----C--G-----G---------AG---G---GCC-...--G-GG--A-C---GCA-C-A----T----CA---GT-G-ACACG--Y--CA---CAA-AAT-T-G-GG-T-----G--T------CA-----GCA-CAGGGACTCA---T............. 8113
H1O.CM.98.98CMA104 ---A-G-----C--G-----G---------AG-------GCC-...--G-TG--A-C---GCA-C-A----T----CA---GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CAGGGACCCA---A............. 8115
H1O.CM.99.99CMU4122 ---A-G-----C--G---------------AG-------GCC-...----TG--A-CC--GCC-CCA--T-T----CAT--GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--C-............. 8087
H1O.CM.x.pCMO2_3 ---A-G-----C--G-----G---------AG-------GCC-...-A--TG-CA--C--GCCAC-A----T----CT--AGT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG--T-------TA-----CA-----GCA-CAGGGA-CCA--C-............. 8648
H1O.FR.92.VAU ---A-G-----C--G-----G---------CGA------GCG-...--G-GG-C--C---GCC-C-A--G-T----CAT--GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG-TT-------T------CA-----GC--CAGAGA-CCA--A-............. 8177
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---A-G-----C--G-----G---------AC---G--TGCC-...-CG-TG--A-CC-GGCC-C-A----T----C----GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG----------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--C-............. 8679
H1O.US.99.99USTWLA ---A---A---C--G-----G---------AGA--G---GCG-...--G-GG--AGCC-CGCCACC-----T----CA---AT-G-ACACG--C--C----CAA-AAT---G-GG--T-----GAT------CAG----ACA-CAGGGA-CCA--A-............. 8088
H1O.US.x.I_2478B ---A-G-A---C--G-----G---------AGA--G---GCC-...----TG--A-CC-CGCC-C-A--G-T---AC----AT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--A-............. 8745
H1N.CM.02.DJO0131 ---A----A--C--------GC-T-----GACA--G-------...------G-GA-------C-G-----T----A-----G-------G--CT-CA---A-----TGA-----CT--------------C-----C---------CC-GCA-----C-C----G--C- 8010
H1N.CM.95.YBF30 ---A----A--C-----G--GC-T-------CA--------G-...------G-G----------G-----T--CA--T---G-------G--C--C----A-----TGA-----CT--------------C-----C---------AC-G-G-----C-C-------C- 8128
H1N.CM.97.YBF106 ---A----A--C--------GC-T-----G-CA--------G-...------G-G----------G-----T------G-----------G--C--CA---A-----TGA-----CT-------------GC-----C---------CA---G-----C-C----GA-C- 8086
H1P.CM.06.U14788 AG-ACC-----C---C--------------AGC--G--AC-G-...-----G--CA----GC--G-A----TA---C-T--C-----------C---A---A-T--GTGG-GCAG-T------GATA--AGTCAG--GCA-A----GGA-C-A-GACC-CC--AC-A--. 8134
H1P.FR.06.RBF168 AG-ACC-----C-A-C--------------AGC--G--AC-G-...-----G--CA----GC--G------T----C-T--CG----------C---AA--A----GTGG-GCAG-T------GAT---AGTC-G--GCA-A---GGGA-C-A-GACC-CC-AAC-A-C. 8106
CPZ.CD.06.BF1167 ---A-------C--------G------C--ATC--G-------...--G-GG-GGG---ATCCAGTA----T----CA------------A--CTGC--ACAG--CCT---G-GG-T------GAC--CAGT-A-------T-G-CACC-TTG--CA............T 8726
CPZ.CD.90.ANT ---A----A----AG-------------AGA-A------GAT-...--G-GG-GGGCC--GCA-C----G-T---C-----CT-G----TG--C---AC----A-AAT--AG-GG-T------GAT--GC---AC--GT-------ACC-TTG-GCAG-CC-CC---AC- 8036
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---A-G-----C-------------------CC--G-----G-...-C-----CG--C-------G-----T------T---GC------------C----A---CCTA------CTT--------A----T-----------CA--CC-G-G-----CAT-----A--- 8143
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---A---A---C---------C-C-------CT-----AC-G-...------G-G--C-------G-----T---A--T---GCG-----G--CT-CA---A---TCTA------CT--------------C-----GT----CA--CC-G-G-----CCT--------- 8063
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---A--------C-------G---------A-AC----AC-T-...-----AG-G--C-------G-----T---A------GC---------CT--A---A-----------------------------------------G---A--G-G-----CGC----GA--G 8091
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --T--G--A--C----A---G-----------AC-T-----G-...-----A--CA----G----G---G-T----C-T---G-------A-----T----A---CCT-AG----CT--------AA----------GTGCA-CTC-GA-TTG---AC-AC----GA-A- 8089
CPZ.CM.98.CAM3 ---A-G-----C---------C-T-------CC--G--A--G-...-----------C-------G-----T---A--T-----------A-----C----A---CCTG------T-T--------A--------------A-----AC-GGG-----CAT-----AAC- 7993
CPZ.CM.98.CAM5 --GA-G-----C---------C---------CC--G-----G-...-------CGA----G--C-G---G-T---A--T---G-------A-----T----A---CCTGA-----TT---------A----T-----------CA--CC-GTG-----CA---C--A--- 8299
CPZ.GA.88.GAB1 --T--G--A---C--C----G------C---CA-------AG-...-----AG-GA--------G-A--G-G----C----------------C--C--A-A----G-GA-T-GG--------GA------C-AG----GC--GC-A---GTG---ACAAC-CA-GACGT 8617
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---A--------C-G--G--G----------CA--------G-...-----TG-GA-------C-G-----TT--A--T--CTG---------CA-C----A----ACGA-----CT-----G--T---------T-GT----C-G-CC-TTG---CC-GC------AAT 7964
CPZ.TZ.00.TAN1 ---A-G------C-C--G--G--------GC-------ACAT-...--G-GG-CG-CC-CGCCAGCA----T---CAGTA-CG-------G--C--CA---A---CCT-A---GG-TA-----GAC---TCA-A----CA---G---CC-CTG--TC-GCC--C--GCA- 8233
CPZ.TZ.01.TAN2 -----G------C-C-----G--------GC----G--ACAT-...--G-GG-CG-CC-CGCCA-CA----T---CAGTA-CG-------G--C--CA---A---CCT-A---GGCT------GAC--GTC--A----CA---G-G-CC-GTG--C---CC--C--GCA- 8253
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---A-G------C-C-----G---------C----G---GAT-...--G-GG-CG-CC-CGCCC-GA----T---CAGCA-CG-------G--C--C----A---CCT-----GG-T------GAC--GTCTCA----CG---G-C-GC-GGG--CC............A 8215
CPZ.TZ.09.UG38 ---A----A--CC-CC-G--G--------GA-C--G--AC-T-...--G-GG-C--CC--GCAC-GA----T---CATTG-CG-------G--C--CA---C---CCT---G-GG-T------GAC--GTCA-A----CGG--G-C-CC-CTG--C---CC--A--ACA- 8183
CPZ.US.85.US_Marilyn ---A-------C--------GC-C----A-A-C-----AC-T-...-----A-CGA-------C-G-----T---A------G-------A-----T----A---CCTGA-----CT---------A---GAG--------A--A---C-G-G-----CA--AC--A-C- 8585

Tat end
MAC.US.x.239 ---AACCA--GA--GCA-----A-A-AC-GTG----AG-C-GT...G-CAA--GCTCC-GGCCTTGGCAGATAGAATATA--CAT-TCCTGATC-GC-AACTGA-AC-------G-CT-GG-TATT-AGC-ACTG-AG-AC----C-ATCG-GAGTATACCA-ATC--C- 8998
Env __P__T__R__E__G__K__E__R__D__G__G__E__G__G__.__G__N__S__S__W__P__W__Q__I__E__Y__I__H__F__L__I__R__Q__L__I__R__L__L__T__W__L__F__S__N__C__R__T__L__L__S__R__V__Y__Q__I__L__
Tat exon 2 C__Q__P__E__K__A__K__K__E__T__V__E__K__A__V__.__A__T__A__P__G__L__G__R__*_
Rev exon 2 _A__N__Q__R__R__Q__R__K__R__R__W__R__R__R__.__W__Q__Q__L__L__A__L__A__D__R__I__Y__S__F__P__D__P__P__T__D__T__P__L__D__L__A__I__Q__Q__L__Q__N__L__A__I__E__S__I__P__D__P__P
H2A.DE.x.BEN ---A-CCAACGA--G-AC-----AA-AC-TCG---G-GACAGT...G-T-A-GACTTG-GGCCTTGGCC-ATAAACTATG-GCAG-TCCTGATC-AC-TACTGACTC-------G-T-GGG-TATA-AAC-TCTG-AG-GA---AC-ATCC-A--ACTCCCC-....... 9046
H2A.PT.x.ALI ---AACCA--GG----AC-----AA-AC-TTG------AC-TT...G-GGA--GATTG-GGCCCTGGCCGAT-GCATATT-ACAT-TCCTGATC-AC-T-CTAGCTC-------G-T-GGG-TGTA-AGC-TCTG-AGGGA---AC-ATCC-G--TCTCCCC-ATC--C- 9037
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ---A-CCA--GA----AC-----AA-AC-TTG--A----C-TT...G--GA--A-T-G-GGCCCTGGCCGATAAGATATA-ACAT-TCCTGATC-GC-A-CTGA-TC-------G-A-AGA-TATA-AAC-TCTG-AGGGA---AC-ATCC-G---CT-CCA-ACC--C- 8483
H2B.CI.x.EHO ---A-CCAACGA----AC-----AA----GTG--A---AC--G...G-C-A--GATCT-GGCCCTGGCAGAT-GAATACA-CCA--TCCCGAT--GC-AACTGAG-GA------G-TT-GG-TATA-AGCG-CTG-AG-AC---AT-ATC--A--CCT-CCAAACC--C- 9015
H2B.GH.86.D205_ALT ---A-CCAACGA----AC-----AA----GTG--A--GAC-GG...GAC-A--GATCC-GGCCCTGGCAGATAGAATACA--CAT-TTCTACTG-GC-A-CTGAG-AA------A-TT-GG-TATA-AACG-CTG-AG-AC---AC-GT-G-A--CCT-CCAA....... 9022
H2G.CI.92.Abt96 ---AACCAA-GA----AT------A-A-AGTG--A---A--GT...G-C-A--GATCT-GGCCTTGGCAGATAGAATATA--CAT-TCCTGMTC-GC-A-CTAGG-AA------G-CT-GG-TATA-AGC-ACTG-AG-GC---AC-ATCC-G--TCY-CCA-ACT--C- 8426
H2U.FR.96.12034 ---AACCAA-GG----AT-----AA--C-CTG-------C-GT...G-C-A--GATCT-GGCCTTGGCAGATAAGATATA-ACAT-TCCTGATC-AC-AACTGA-TC----G--G-CT-GG-TATA-AGC--CTG-AGGGA----C-ATCC-G--TTTGCCA-AGC--C- 8537
COL.CM.x.CGU1 C-GG--GT-GGA-C-GCC---CAAC-C---AGA-ATACACAGA...GAGCAAGAAAACAGCAGC-G-A---TT-G-.............................................-GATTGA--GA---G-GGTGGAGC-GCT-GTT-C-TCA-TGCAGCAA-G 7936
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 T--A-G--A-GG-----G--GC-T-----GC--CAC---GAGA...C-G-GG-C--CC-CGCC-C-A----T----AGT----------GA--C----A-CAG----TGAGT-GGCT------GAC---C--GA----CA---G-C-GC-G------GGA-CA--GA-C- 8390
DEB.CM.99.CM40 A-T--C--A-GA--G--GCAG-A------GAGAC-G---G-C-...--G-GG-CAGC---GCC--GA----T---CAGT--C--------G-----C-AACAA---CTGACG-GGCT------GAC---TC-CA---GCA-T-G-C-GA-T-GA--AGGCT-T---T-A- 8299
DEB.CM.99.CM5 A-T--G----GA--G---CA--A-------AG-C-T--AGAG-...--G-GG-CGAC--CGCCC-GA----T----AGG--C-----------CA-CTCACAG--TCTGACG-GGCT------AAC------GA---GCGC--G-C-GA-T-GA--AGGCT-T--G--C- 8220
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 T-AGCC--A-GA--G-----G--AAA-T-GAGAC-G--ACAGGCTC-AG-GGTGG-A--ATCC--GA----T----AGTA-C--T-----A-----CTCACAG---CTGACG-GG--T----TGAC-------A-----G-G--TC-GA-T-G--CCGCCTGTAGT-GGA 8637
DRL.x.x.FAO ---A--CA--GA-A---G-----AGCA---C----G-GAGTGG...-ACAT--GATC-GA-CCCTC-AAGC-AGGAT-CTCC-AAGCTTGGAGCGAAGAA......ACAG-AGGG-C--GGTTGAAGGAATCGAGAGG-TA-A-CTGGC-G-A--ACG-GAAA-C-G--- 8412
GOR.CM.04.SIVgorCP684con AGTACC--A-----G-------------AG-GC------C---...-----G--CA----GC--GCA----T----C-T--C--------------CA-A-C----GTTG-G-GG-T-----GGACA--AGTCAT------A-C-GGGA-C-A-GA---AACACTCAGC- 8075
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con AGTACC--A-----G-------------AG-GC------C---...-----G--CA----GC--GCA----T----C-G--C--------------CA-A-C----ATTG-G-GG-T-----GGACA--AGTCAT------A-C-GGGA-C-A-GAA--AACACTCAGC- 8128
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ---A--CAACGG--G--GGC---ACA---GTG----A--CAG-AGC--CAAAT-GAT-AG-T--C-G-A-GAG-CCT--ACACCT-C-AGGATCAACAACT-GTG-CT-AA-----AGAG-TG-A--------ATAAGGACT-G-TG-TAC-AC-TCTGCC--ACC--C- 8563
GSN.CM.99.CN166 ---A--C-C--CC-------GC-T---C-C-CA--G--AG-T-...--G---G-GA---ATC-A-CA----T--C-AGT--CT-G--------C---A---A----GTGA-T-GG-T------GAT----GCCAG----GC--G--C-C-CCGTG----C-G-A-GT-C- 8511
GSN.CM.99.CN71 ---A--C----C-AG-A----C-----C-C-CA--G--AC-T-...--G---G-CA---ATC-C-CA----T--C-AGT--CT-G--------C---A----T---GTAA-T-GG-T------GAT----GCCAC----G---G--C-C-CCA------C-GCA-GT-C- 8523
LST.CD.88.SIVlhoest447 ---A--CAA-GA--G---GAT--AGAA---C-A---A-ACAT-TAC-TCAA-T-AGA-CAGTAC--GAA-GAA-CTT-CAC-CCACC-TGGA-CG--GACT-GAGCGAG-CT--ACAAG--TCA-TG--TGTGACTC-C--GAA-TGGA-C-A-GCCT---GAATT---- 7760
LST.CD.88.SIVlhoest485 ---A--CAA-GA--G---GAT--AGAA---C-A---AGACAT-TAC-TCAA-T-AGA-CAGTGC--GAA-GAA-CTT-CA--CCACC-TGGA-CG--GACT-GAGCGAG-CT--ACAGG--TCA-TG--TGTGACTC-C--GAA-TGGA-C-A-GCAT---GAATT---- 7757
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---A--CAA-GA--G---GAC--AGAA---C-----A-ACAT-TAC-TCAA-T-AGAGCAGTGC--GAA-GAA-CTTTCAGGCCACC-TGGA-CG--GACT-GAACGAG-CT--ACAGG--TCA-TG--TGTGACTC-C--GAA-TGGC-G-A-GC-TGG-GAAT---G- 7763
LST.KE.x.lho7 ---A--CA--GA------GA----A-C---T-C---G-CTAT-TAC-TCAA-T-AGAGCAGTGC--GAA-GAA-CTT-CAGGCCACT-TGGA-CG--GACT-GAACGAG-CT--ACAAG--TCG-TG--AGTGACTC-C--GAA-TGGC-C-A-GAAGGG-GAAT---C- 8835
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---A--CAACGG----------A-CAACAGCTT---ACT--GA...GAGCA--ACTCCGAGAACTTG.........AAGGAAGAA-CCTTAA-CAGATCCTTGA-AGAGGA-C-G-C-AG-TTTGC-AG-GAGTGACC-A-T-G-C--TGGCT--AA-A-C--AG-GCAG 8160
MND-2.CM.98.CM16 ---A-GCAA-GA-AG--------AGCCC--CTC---A-A-C-G...--TA---AATC-GACAGCTC-AA-GTAGAATTTGGG-AGCCTTGGAGCAAAGA-.........-AAA----AG-TTGG-TGAA--CTTCAAGGGG--ACG-GTGGCT--A--A-C-AC--GCAG 8712
MND-2.GA.x.M14 ---A--C-A-GA-AG-----G--AGCTCA-CTT---AGA-C-G...-ACAT--AGTC-GAGAGCTC-AAGAAAGAATTTGGC-GACCTTGGAGG-CAGA-.........-AAA-A--GA-TTGGTTGAA-GAGTCAAC-A-T-AC---TGGCT--A--A-C--C-GGCAG 8641
MND-2.x.x.5440 ---A--CA--GA--G--G-----AGCC---CTT---A-A-C-G...-ACAT--AGTC-GAGAGCTC-A--CAAGAAT-TAGG-AGCCTTGGA-G-CAGA-.........-AAG----GAG-TGG-TGAAA--GTCGACG--T-AC---TGGCT--A--ACC-CC--GCAG 8348
MNE.US.x.MNE027 ---AACCAA-GA--G-AC------A-AC-GTG-------C-GT...G-CAA--G-TCC-GGCCTTGGCAGATAGA-TATA--CAT-TCCTGATC-GC-AACTGA-AC-------G-CT-GG-TATT-AGC-ACTG-AG-AC----C-ATCG-GAGCATACCA-ATC--C- 8475
MON.CM.99.L1_99CML1 ------C----C--GC-C--GC-----C--CG-CAG--ACTC-...-----GCCAGC--ATC----A----TT--TA-CA----------A-----CA---A---TGT-----GG-CA-----GAT-----A-----C-G-A--AG-GA-CTACC----CC-CC-GAGAG 8537
MON.NG.x.NG1 ---A----A--C--G-----GC---------CA--G---GA--...--G--R-CAGTC-AT-C--GA----TT--AA-CA----T---ACA--CTGC--AGA---AATAG---GG-C--T---G-TA-----G----CCGG-----CGA-CTACC---GCC-CC-GAGAG 7162
MUS-1.CM.01.CM1239 ---A-------C-----G--GC-T---CAGC--C-G---GAC-...------G-G----ATC---------T----T-G--GT-T--------C--C--C-A---AGTGA---GGTTT-----GACA--AGTCAG--C-G-A-CA-CCC-TCGCT----AC-CC-GAGGG 8477
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---A-------C-----G---C------AGCG--AG-------...------G-GA---ATC---G-----T---CT-T--CT----------C--C--C-A---AGTGA-T-GG--------GAC---A-T-AG--C-GC--CC-CCC-TTG-T--C-AC-TC-GAGAG 8508
MUS-2.CM.01.CM1246 .-AGTC--C-GA-C----GC--CAA-A-A-A-C---A-A--G-...GCTGGA-GAA-CGGCAG-C--A--------T-G--GT-T-CA--A--C--C-AC-A---AATGA-T-GG-CT-----GAT-----CCAG--CCGC--C--ACC-CTG-T--T-GACTC--AGAA 8585
MUS-2.CM.01.CM2500 --------A--C--------G------C-CC----G---T-T-...------G-G--C-ATC---------T----T-T--------------C--C--C-A----ATAG-G-GG--------GAT-------AG--CT----CA-ACC-TTG-T--C-GA-CC-G--GA 8529
OLC.CI.97.97CI12 ---A--CAACGG-----G-----ACA-C---TTCTT-GAGAG-......A--T-CAACGAGTG----T-TA--ACA-AGTG--CAG--ACATTGAGAGTA-ATTG-A-AGA---ACTA-CA----TG-G--AG-GAG--G-GAGAG-CACTCGT................ 8167
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --AA-CCAA-GG--------G--AGTTCAGTG----AG-C-GTGGCTACAAATCATACAACTG-C-GAA-GGA-CTTTCTA----CT-AT-CTC-GC-CA-TAG--AC------TCAAACG-TGT-GAAC-ACTTAA-CAG---AC-AT-GCT---TTACCA-AGC--C- 8057
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 CAAA------GG-----G---CTC------AGA--GTG-T......TACAAATCG-CCAGCTG-C-GA--GGA-ATTTCTACTC-CT-ATACTC-GC-C--TAGA-AT-T-A--G--GGCG-TGT-GAAC--CTG-AACAG----C-ATC-GT--TCT-CCA-AGC--C- 8129
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 T--A-G--A--A-AG------C--------AGA--GTG-C......-ACAAGTACAACAATTG-CTGA--GAA-ATTGCTGG--TCAACTGATC-AC-C-TTGAGCA-GA-T-GG-CGC-G-TATCGCA--TTTG-AG-AG--GC-GCTC--TA-TCT-CCA-AGC--C- 8261
RCM.NG.x.NG411 CAAA------GA-A---G--GCA-------AG-C-GTG--C--...-A--ATTACAAC-GGCA--GA---........................TATTTTTATA-CCTGA-AC--C--CCGATAGAGA-CCTTTG-AGGAGGC-CTA-CA--TCT-C-GCAACTC---CT 8290
SAB.SN.x.SAB1 ---A--CAA-GA------GC----CA-C-GTG-GCTA-ACAG-GAC--CAGGTCATACACTTG-C-GA--GAA--CTTG....................................--AC---TGT-TCAC---TTGA-CACT-G-C-CAGG-AT...T-GACCAGTTGGT 8839
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---AACCAACGA--G-AC-----AA-AC-GTG------AC-GT...G-C-A--GATCT-GGCCTTGGCA-ATAGAATATA--CAT-TCCTGATC-GC-A-CTAA-TC-T-----G-CT-GG-TGTA-AAC-ACTG-AGGGA---AG-AT-G-G--TCT-CCA-AGC--C- 8151
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---AATCAA-GA--G-AT-----AA----GTG-C----AC-GT...G-C-A--GATCT-GGCCTTGGCAGATAGAATATA--CAT-TCCTGATC-AC-A-CTGA-AC-------G-CG-GG-TGTA-AAC-ATTG-AG-GCT-G-C-AT-C-G--TCTGCCA-A-C--C- 8060
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---AACCAA-GA--G-AT---C-AA-A--GTG--A----C-GT...G-TA---GATCC-GGCCTTGGCA-ATAGAATATA--CAT-TCCTGATC-GC-A-CTGA-ACAT--T--G-CT-GG-TATA-AAC--CTG-AG-GC---AC-AT-G-G--TCT-CCA-AGC--C- 8095
STM.US.89.STM_37_16 ---AACCAA-GA--G-AC-----AA----GTG---------GT...G--AT--ACTCC-GGCCTTGGCA-ATAGAATATAC-CAT-TCCTGATC-GC-A-CTAG-AC-------G-CT-GG-TGTA-AAC-ACTT-AGGGCT-GTC-ATCC-G--TCTACCA-ACC--C- 8649
SUN.GA.98.L14 AGA-A---A-GA---------GACA-AGA-AGA-AGA-TC......TACAT--ACTT-GAGCA-TC-AAGAAAGAAT-TT-GCCACCACCTTGGACAGTAGA-TG-GA-GAGCCTTTGAGAG--TCTC--TT--TGACT--TC-C-AGTGGCT--AAGC-TG--G-A-AG 8894
SYK.KE.x.KE51 C--A-C---GCC--------G-ATA-A-ACAGATACAGACA-T...TACAAGCCCA-CG-CTCT-CGTTCAG-AGA-A-T--T-GA-AC-ATCG--CGCAGAAGC-CAGAAAC-TT-GA--AGAGTT-C-GAGAG--GCAGA-CAC-GA-T-GAG-AC----AATTGCCT 8240
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM C--A-GCAA-CCC-C---C----AA-A--GC--T-GAGACAGA...GA-GGAC-CAACG-CTCT-C-TTCAG-AGA-A-TC-T-GA--C-ATC-T--GAAGCAGGACAG-AGC-TT-GAGGACAGT--GC--CAG---CAGA-CTC-GA-T-GACA-C--ACTATCACCT 8541
TAL.CM.00.266 ---A-G----GAC-CTAC----------A--CA--G---CT--...-AG-GG-ACA---CGCAAGCA----T----AGCA----T-----A------ACAG-T---AT-AGA-A--T------GAC---AGCCA-----GCT-G-C-GA-TTG-GACC---C-A--GC-G 8404
TAL.CM.01.8023 ---A----A-GA--GTAC----------A--CCC-----GAG-...--G-GG-GAAC--CGCCTC-A----T---T--CA----------G--C--CAAC-----CCT-AG--A---T-----GAC-------A-----G-T-G-C-GAGTTG-GACC-CC--A-G-GC- 7954
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ---A--CAACGC--G--G-----ACAA---TTCCAG---CAG-...---GA--AGTCGCCGCCCTCA-TGAAAGAAT-TT-AT-GCCCA--AGAGGAG---T--AAGCGGAGGAG--AGCTTGG--GCA-CATTTGACCAAT-G-TGCT-G--A-TC-GCAGTTGGT-AT 8661
VER.DE.x.AGM3 ---A--CAACGC-----GGCC---A-A--GTG------AGCG-AAG-ACAG-TCCGAGCCTTG-C-GAA-GAA-CT-GCACAGCAGA-TGGA-GAGCAACT-GTGCAAG-GA--G-C-A-TTGGT---C--TCAG-AGCA---G-C-ATAC-AC--TTGCC--ACC--C- 8208
VER.KE.x.9063 ---A-GCAACGC--G---GCC--AA-A--GTG----G------AACGACAG-TCAGAT-CTTG-C-GAA-GGA-CT-G-ACG-GACAAA-GAGAGGCA-TT-GAGCAAA-G---G-C-A-TTGG-T--C--CGTT-AGCAC--G-C-ATAC-AC-CCT-CC--ACC--C- 8710
VER.KE.x.AGM155 ---A--CAACGC--G---GCC--AA-A--GTG--AGA-C--G-AAA--CAAATC-ACGCATTA-C-GAA-GAA--T-GGGGACGAGACA-GAGGACCA-TT-GTGCA-G-AA--G-C-A-TTGGTT-----C-CT-AGCA---G-T-ACAC-AC--CTGCC--ACC--C- 8687
VER.KE.x.TYO1_patent ---A--CAACGCC--C--GCC---A-A--GTG------ACAG-AGG-TCAAAT-AGAG-CTTG-T-GAA-GA--CCAAGAGC-GG--TATGC-GT--ACCGC-TG-CTGACGAGGCT-A--..................ACT-G-C-ATAC-AC--TTGCC--ACC--C- 8671
WRC.CI.97.97CI14 --AA--CA-CGA-----G-AT--AA-A---TTACA----TATAGAA-TCAA-GA-T-GCAGTAC-GGA--GAA-CT---A-AG---TCTTGA-CAGCTT-CTAACC-CA--A------ATTTG--AACACCTCCTTCACA-TG--TGGAGTCT-CTTTCGTGCCTC--GT 8702
WRC.CI.98.98CI04 ---A--CA--GA--------C--AA-A---C-ACAGT-CTTTAGACGTCAG-GA-T-GCAGT-C--GAA-GAA-CT---A-A-C--T-TTGA-CAGCTT--TAAAC-T-T-A-CTGCAGT-TG--AAACCCTCCTTCA-A-AG--TGGAGTCTCCTTGCGTGCCTCT-CT 8747
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ---A--CAACGA----AC-----AA-A---TTTCATAGCCATAGAAGA---AGACT-GCAGT-C--GAA-GAA-C-CTGA-AC---TCTGGA-CAGCTT-GCAACC-TA--T-A----ATTTG--TGAGCCTCCTGCAG--AAGCTACAGCCTTCT--GCTATCTGTGGA 7643
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Rev end (TAA) in some lineages Rev end
H1B.FR.83.HXB2 TGGGA.....................CGCAGGGGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGG.................................TGGAATCTCCTACAGTATTGGAGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCT 8693
Rev exon 2 __G__.__.__.__.__.__.__.__T__Q__G__V__G__S__P__Q__I__L__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__V__E__S__P__T__V__L__E__S__G__T__K__E__*_
Env L__G__.__.__.__.__.__.__.__R__R__G__W__E__A__L__K__Y__W__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__W__N__L__L__Q__Y__W__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__L__L__N__A__T__A__I__A__V__A_
H1A1.UG.85.U455_U455A -----CGCAGCAGCCTCAAGGGACTGA-ACT---------G-G----------CT-.................................--------T--G-T-------G---G---------A-T-------A---CT-----TG-C--TGT---AG----------- 8144
H1C.ET.86.ETH2220 -----CGCAGCAGTCTCAAGGGACTA-AG------------A----T------CT-.................................G-A-GC--TG-G---------G---T---G-----A--G------A---ATC----T---A-------A----T-----G- 8090
H1D.CD.84.84ZR085 -----.....................---------------------------CT-.................................-----------G--A----------GA-----G------------A--------G-TG----A-----A------------ 8214
H1F1.BE.93.VI850 GCCTG.....................A-G--------------T---------CT-.................................G--------ACG-G-------------------------------A-C---C--T-T---A-------A----T------- 7970
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----CGCAGCAGCCTCAAGGGACTGA-ACT-----------GT--T-------T-.................................--------T--GTT-------G-CAG-------------------A----T-----TG--A-AGT---A------------ 8132
H1H.CF.90.056 ----G.....................A-A------A-----------------CTC.................................--------T-----A--C---G-A---------------------A--GAT-----T--CA-------A------------ 8012
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----.....................-T------------GAT----------CT-.................................GT---C--TG--TG-------G-G---------------------A----T-----T---A-------A------------ 8000
H1K.CM.96.96CM_MP535 GACTG.....................A-GG----T------------------CT-.................................-----C--TG----------------------------------CA----------T---A-------A------------ 7853
H1O.BE.87.ANT70 ...........GTGATCAGCTATCTGA-GCTT--ACT-TGGAT---A...GGGCA-...AAGATAATTAATGTTTGCAGAATTTGT...GCAGC-G-AAC---A--C---CTA--A---T-GC-----------ACA--------AG-CA-ACTT--AG-G--------C 8761
H1O.CM.91.MVP5180 ...........CTGATCGACTACCTGG-ACT---ACT-TGGAT---G...GGACAA...AAGACAATTGAAGCTTGTAGACTTTGT...G-AGC-G-AA-G--A------CTA--A---T-G--A---------ACA-A-C----TG--A-T-TT--AG-GT----T--C 8787
H1O.CM.94.BCF06 ...........TTGATCAGCTACCTGG-ACTT--ACT-TGGAT---G...GGACAA...AAGACAATTGAAGCTTGCAGACTTTGT...G-AGC-G-AAC---A--C---TTA--A---T-GCG-GC-------ACA-ATC----TG--A-T-TT--AG-G-----T-GC 8829
H1O.CM.96.96CMA102 ...........GTGACCAGCCATCTGA-A-TT--ACT-TGGAT---A...GGACA-...AGAATAATTGATGCTTGCAAACTTTGT...AACGC-G-AA----A--C---CTM--A---T-G------------ACA-ATC-A--AG--A--TTT--AG-G-----C-GC 8263
H1O.CM.98.98CMA104 ...........GTGATCAGCCATCTGG-A-TT--ACT-TGGAT---A...GGGCA-...AAGATAATTGATGGTTGCAAACTTTGT...AAAGC-G-AA----A--C---CTA--A---T-GC-----------ACA--TC-T--AG--A---TT--AG-G-------GC 8265
H1O.CM.99.99CMU4122 ...........GTGATCAGCCATCTGG-ACT---ACT-TGGAT---A...GGACA-...AAGATAATTAATGCTTGCAGAATTTGT...GCAGC-G-AG----A--C---CTA--A---T-GC-----------ACA-A-C-AT-RG--A--CTT--AG-------T--C 8237
H1O.CM.x.pCMO2_3 ...........GTGATCAGCCATCTGG-ACTT--TCT-TGGAT---A...GGGCA-...AAGATAATTGATGCTTGCAGAATTTGT...ACAGC-G-AG----A--C---CTA--A---T-GC---G-------ACA-A-C-AT-AG--A--CTT--AG-G-----T--C 8798
H1O.FR.92.VAU ...........TTGATCAGACACCTGG-ACTT--ACT-TGGAT-A-A...GGGCA-...AGGACAATTGAAGCTTGCAGACTCTTT...AAAGC-A-AA----A--C---CTA--A---T-GC-A-C-------ACA-ATC-A--AG--A-TGTT--AG-G-----T--- 8327
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ...........GTGATCAGCCATCTGG-ACTT--ACT-...TGGACTCTGGGACA-...AAGATAATTAGTGCTTGCAGACTTTGC...ATAGC-G-AA----A--C---CTA--A--GT-GC-----------ACA---C-A--AG--A---TT--AG-G-----T--C 8829
H1O.US.99.99USTWLA ...........TTGATCAGCCTGCTGG-ACTT--ACT-TGCA-T--A...-GGCAA...AGGATAACTGAAGCCTGCAGACTTTGT...GCAGC-G-AAC---A--C---CTA--A---T-G--A-T-------ACA-----A--AG--A-TGTT--AG-G-----T-GC 8238
H1O.US.x.I_2478B ...........CTGATCAGCCATCTGA-A-TT--ACT-TGGA-T--G...GGGCA-...AAGATAATTAATGCTTGCAGAATTTGT...GCAGC-G-AA----A--C---CT---A---T-GC-----------ACA-ATC-AG-AG--A-T-TT--AG----------- 8895
H1N.CM.02.DJO0131 -----CGGAGCCTCATCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGA-C-CGC-T-.................................---GGAA-AA--GCA------G-AA-A--GT-----G--------A-C--------T--CA-A-T---T--T-T------A 8147
H1N.CM.95.YBF30 -----CAGAGTCTCAGCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGA-C-C-C-T-.................................---GGAA-A--TGCA------G-AA-A--GT---G-G--------A-C--------T---A-A-----T--T-T------A 8265
H1N.CM.97.YBF106 -----CAGAGTCTCAGCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGA-T-CGC-T-.................................---GGAA-AA--GCA------G-AA-A--GT----AG--------A-C--------T---A-A-----T--T-T------A 8223
H1P.CM.06.U14788 ...........CTGTGGATACACCTGG--...CAACTACTGAA-AGT........................AACTGCCTGCGAGACTGC-TTGC-GCGTGTGGC-------C---A---T----AC-R-----AACC---Y--T-G--CA-TGTT--T---T----T--A 8266
H1P.FR.06.RBF168 ...........CTGTGGATACACCTGG--...CAACT-CTGA--AGA...GGGCTT...............AACTGCCTGCGAGACTGC-TTGC-GCGTGTGGC-------C---A---T----AC-G-----AACC-----AT-GG-CA-TGTT--T---T----T--A 8244
CPZ.CD.06.BF1167 --ATCAAGTTGATCCATCAGTGGAGC-TATT-CT------GA-TG-G-G-C-A-T-CTGCGCAGGCTCATACACCTCCTGACACAATTTCTAC-C--A--GG-AAC----G-AATTCT-A-T-GAC-GCA-TGCA--GTT-GCA-AG--A-TTT---AGAGTTCACT-GC 8896
CPZ.CD.90.ANT -CT-CAGA..................ATT-CTTTCA-ACTGTG-AA-C-TCTGGA-.................................AAC------AGCACCCTC---...ACAAT-A-C-GA-C-GAGATCA---AGAACA-TG-CAGACTT--T--TTGG----GG 8152
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -----CAGAACATCAACAAAGGACTG-AGT--CT-A----CAT-AG--G-C-CCT-.................................---GGAG-GA--GCA------G-AAG---G---C-A-T-------ACA-----AT-AG--A-A-----A--T--------- 8280
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --A--CAGAACATCCACAAGGGACTG-AACTACTTAAT---CT-AGA-T-----T-.................................---GGAA-AA--GCT--C---G-AAG---G-----A-T-------A-A-A------TG--A-T-----TG-T--------A 8200
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----CAGAAGTTCCTYGCAGGACTGA-ACT--T-------A----A-C---C-T-.................................AA--GCA-T--C---------G-A--A--G--G--A-C-------A-A--------TG-C--------A-----------A 8228
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----CAATACAGCCTCAGGGGAGTA-AACAAATAG-TACTCT---AC-CC-ACT-.................................A-AGGGAC---G----------CAACA---A-C-----------CA-A-----AT-AG--A-T--C--T--T-------GA 8226
CPZ.CM.98.CAM3 -----CAGAGCCTCAACAAGGGACTG-AACA-CT-A--A-CTT-AG--G---CCT-.................................---GGAG-GA--ACC--C---G-AAG---G---C-A-C------CA-A-----AT-AG----A--------T--------- 8130
CPZ.CM.98.CAM5 -----CAGAGCATCAACAAGGGACTG-AACA-TT-AA---CTTTAGT-C---CCTA.................................AA-GGAG-A---ACA--C---G-AAGA--GA--C-A-T-------ACA-----AT-AG--A-A-----A--T--------- 8436
CPZ.GA.88.GAB1 -----CATCTAATACTTCACAGCCTCA-ACT-CTAC----GAGA--GTGCCTGCT-.................................G--GGAA-TA-T--A------G-AA----G-----A-T-------A-A---C----TG----A-----T--T--------A 8754
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----CAACAGGTCCTGAGAGGACTGA-ACTACTCA----GCTT--G-GCC-GCT-.................................AAAGGGA-AGG---A------CTG--A-------GA-C-------A-----C----TG--A-T-----A--TAT------C 8101
CPZ.TZ.00.TAN1 --AA-CAGGGGATAATCAGCTTGGCA-A---CCTAGTAAT--TG-AT-G-AC-ATCATAGTAGGAGTTAGACAGATC............ATTG-GTGGAGCAGTA--ACTTA-GCTAGCT---GAGT-TTGCTAA-ACAAGCCA-AG-CAGACTT--T-ACTTTAC--GG 8391
CPZ.TZ.01.TAN2 --AA-CAGGGGACAATCAGCCTAGCAAA--ACCTAGTAAT--TG-AT-G----ATAGTAGTAAAAATTAGACAAATT............ATTG-GTGGTGT--CA--ACTTA-GCTAGTT---GAGC-TCGCTGA-ACATGCAA-AG-CAGACTT--TGACTTTAC--GG 8411
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -ACTCCAAGCCCTGAAACAGGGGACCATT--CTTCATAC-GA--A-A-T-ATAGTACATAGAAACTTAGTGCTTAAGTGGAGACTATTTA-AG--TGG--TGCCA--GCTTA-GT-ATTG------C-TC-TT-A-A--GAACT-AG--AGGCTT--A-ATTTCAC---C 8385
CPZ.TZ.09.UG38 --A--CAGGGAATAATCAGCCTAACA-AG--ACTCATTAT--TA-AG-G-G-CATAATACTTAAAAGTAGACAACTT............-TCG--TGG--TAGCA--ACATA-AGTATCT---GA-CCTCGCT-A-ACAGGCAA-AG--AGGTT---T-ACTTCAC--GC 8341
CPZ.US.85.US_Marilyn -----CAGAACATCAACAAGGGACTG-AACT-TT-AAT---CT-AGAGC-CGC--C.................................---GGGG-AA-CGCT--C---GCAAG---G-----AGT-------ACA-----AT-AG--A-A-----A------------ 8722

Rev end Nef start
MAC.US.x.239 AACC-ATACTCCAGAGGCTCTCTGCGAC-CTACA-A--ATTCGAGAAGTCCTCA--ACTGAA...........................CT--CCTA------A---G--T-GAGCT-TT-CC-TG-GGCG-TCCAGGC-G-CTGG-GAT-TG-GA-AGAGA-TC-T--G 9141
Env Q__P__I__L__Q__R__L__S__A__T__L__Q__R__I__R__E__V__L__R__T__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__T__Y__L__Q__Y__G__W__S__Y__F__H__E__A__V__Q__A__V__W__R__S__A__T__E__T__L__A_
Nef _M__G__G__A__I__S__M__R__R__S__R__P__S__G__D__L__R__Q__R__L__L__R
Rev exon 2 __T__N__T__P__E__A__L__C__D__P__T__E__D__S__R__S__P__Q__D__*_
H2A.DE.x.BEN .....ACCCGCCGACTGATCTCCCAGA-TCTAACAGCAATCAGGGA-TGGCTGA-ACTTAAG...........................GC-GCC-AA--G--A---G--T-CG--TGGA-CC-AG-AGC-TTCCAAGCA--CGCG-GGA-T--GAGAGAGA-TC-T--G 9184
H2A.PT.x.ALI AACCGATCTTCCGGAGTCTTCAGAGAGCGCT-ACAACAATCAGGGA-TGGCTGA-ACTTAAA...........................GCAGCCTA---G------G--T-CG--TGGA-CC-AG-AGCGTTCCGGGC---TGCA-GGATTG-GAGAGAGA-TC-TA-A 9180
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST AACT-ATCTCCCAGAGTCTTCGGAGAGCATT-ACAGCA-TCAGAGA-TGGCTGA-ATTTAAC...........................ACAGCCTA---G--A---G--G-CG--TGGA-CC-AG-AGCGTTCCGAGC---CGCG-GG--T--G-GAGAGA-TC-TA-A 8626
H2B.CI.x.EHO AACC-GTACTCCAACCGCTCAGGCTT-CACCT-CA............................................................TA---C-GA---G---TCAGCTGGT-CC-AG-AGCAATCCAAGCAGCAGC--GG--TG-G-GAGAGA-TC-T--G 9125
H2B.GH.86.D205_ALT .................ATCCTCCAC-AA-TCTCAACCA-TCT--AACC-CTCA--CTCCCG...........................GTTGCGTA---C------G---TCAGCTGGT-CC-AG-AGCGCTCCGAGCGGCAGCA-GG--T--G-GAGA-A-TC-T--G 9148
H2G.CI.92.Abt96 AACCGCTGTTCCAAAGAATCTCCAGGAC-CTCCAAGCAATTAGAGAAC-TCTCC--CTAGAA...........................GCAGC-TATT-CAGC---G--TTC-GCTGG--CC-AG-AGCGTGCACCGCAGCAACT-GG--TG-GCAAGAGA-TC-TA-A 8569
H2U.FR.96.12034 A-CCGTTGTTC.....................CA-A-CATCAGAGAACGTCTGCACCTTGAA...........................ATAGC-TA------A---G--T-G---T-TT-C--AG-AGCATTCCAAGCG--CGGG--A--TG-GCGAGAGA-TC-TAGC 8659
COL.CM.x.CGU1 G-ATCCTTACT....................................GTCCTGCCTCAACATCCGCCAACAACCTCA............GAC--GAGGAGGAGTGC----...---ACT--TCG-T--CTA......TTGG-A-C--GG-GTC--AG-C-TCAGA-TCT- 8049
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --CA-GAACAAATATATAGACTGAGCTTTGCTATT---ACTTTG--AC--AGACTTGGGGAACAACTAAGAGTACTT............---GGATA-T-G--A---G--T-GA-----T-C--AG-C-CAATC--CT-GGCAGGAGGA-AATTG-GGCA-A--T-TCAA 8548
DEB.CM.99.CM40 --CA-GAAGGAATATATAGACTGTCATTTGCTCTT---C--AGA--G-G-CTC-T-GGGGAACGCTTTAGAGTGCTT............G--GGGTA-T--------G--T-GA-A---T-C--AG---CCATCACGT-GGCAGGTGGG-AGCTTTGGCAGTGGC-CCAG 8457
DEB.CM.99.CM5 --CA-GAAACAATATATAGACTTTCATTTGCATTT---C--AGA--G-G-CTC-T-GGGGAACATTTAAGAGTGGTC............---GG-TATTGT--A---G--T-GA-A---T-C--AG-C-CCATCA--T-GGCAGGGC-A-AA-TCTGGGAGTGGC-CCAA 8378
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -TT-GGACTTTGTA..............................-AT-GGC-CA-CTTAATTTTGCTTGGC........................TA-T-C--A---G--CTC--A-----CC-A-CAG-CCTCAGGGAT---GGG-C-AG-G-CAT-CA-CA--G-AGG 8753
DRL.x.x.FAO -T-A-TATGGGTGGTCAGAA...........................................................................----A-G-AGCGG-A--AGGCAT-TGC...-CGCT-CTACAAGAGG-TGCGC-GAGG-T-TGGCGC-A--GGAGG 8504
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --ATCGAGYACCTGACCAGACTACTGARA--A-T-AATA-TTTGACA-G-G-C--C.................................-TTGC-T-TA-TGCT--C---G-A--A-----T---C-A------A----------GG-CTGTGTT--TG--TGGACT--- 8212
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --ATCGAGCACCTGACCAGACTACTGA-A--A-T-AATA-TTTGACA-G-G-C--C.................................-TTGC-T-TA-TGCT--C---G-A--A-----T---C-A------A----------AG-CTGTGTT--TG--TGGACT--- 8265
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -CAT-TTCATCAGGACAGCAGTGGGA.....................................................................TA---G------G--CTC---C----CC-AG-GGCA--AACAG-GC-TGCTC-A--TCTG--G-GG--T-CGAGG 8664
GSN.CM.99.CN166 --T-GGAACAGCTGCAGAAAGCAATC-AG-AA-CAATCC-GCAAGCG-G-C-GCTCAGGGAAGTAGCAGCCAGAGTG............ATAGCCTA-A-TAGC---G---TC--A-----CC-AGCAGCA--AACAG-AA-C---G-CAG-CTT--T--CTTCACGTGG 8669
GSN.CM.99.CN71 --T-GGAGCAG............CTG-AG-A--C--TCC--CAAGCG-G-C-GCT-GGGGAAGTGGCAGCCAGAGCA............GCAGCCTATA-TAGC---G---TC--A-----CC-AGCAGCA-TCTCAG-AA-C---G-CAG-CTT--TG-CTTCAC-TGG 8669
LST.CD.88.SIVlhoest447 -CCTCAGCCTTGTGTGGCAGTTCCTTTCGT--CTAG-CC-TTTAG-G-TCCT--TCTTCCAA...CATGGGCAACATCTTCGGAAAGCC--C-GCAGA-GGGT-GTGGAA-ACGCTC-GAAG-TTGCG--CTGGAGCT-GAACAAG-TCAGA-GGAA--G-AG--ACATA 7927
LST.CD.88.SIVlhoest485 -CCTCAGCCTTGTGTGGCAGTTCCTTTCGT--CTAG-CC-CTTAG-G-TCCT--TCTTCCAA...CATGGGCAACATCTTTGGAAAGCCA-C-GCGGATGGAT-GTGGAA-ACGCTC-GAAG-TTGCGC-CTGGAGCT-GAACAAG-TCAGA-GGAA--G-AG--ACATA 7924
LST.CD.88.SIVlhoest524 -CCTCACCCTCGTGTGGCAATTCCTCACTT--CT-G-AC-TATAG-G-TCCT--CTTACCAC...CATGGGCAACATCTTTGGCAAACCCTC-GCAGAT-C-T-GTGGA----GCTC-GAA--CTGCG--CTGGA-C--GAACAAG-GCAGA-GGAA--G--G--AGCTA 7930
LST.KE.x.lho7 -CCT-TCACTAGTGTGGCAGAGCCTCA-TT--CT----C-TTTGT-G-TCCT--TCTTCCAA...AATGGGCAACGCCTTTGGCAGACCA-C-GCAGATGGAT-GTGGAA-ACGCTC-GAAG-TTC-G--CTGGC-C--GGA-AAATGCAGA-GGAA--G--G-CAGTTA 9002
MND-1.GA.x.MNDGB1 CAATTGAATATGGGTTC....................................CTCGCAGTCCAAGAAGCG.........ATCAGAAGC-T-GG-TCG----TCGTCA-CTT-GC--C-A-T-GTTGG--G--C-G-TA-ACCGGATGGCTACA---A-ATAG-A-CTTC 8285
MND-2.CM.98.CM16 -AATTGAATATGGGTGGCAAGAG........................................................................---AA-ACAGCAG-AG-AA-AAT-T-T--AGTACTACAA-GCTATGC--AGGGGCTATGGAG--G--GGCACCAA 8810
MND-2.GA.x.M14 -AATTGAATATGGGTGGCAAGAG........................................................................---AA-GCAGCGG-AGCAAG-AT-TGCC-AGTATTACAAAGCTTTGC--AG-GGCTATGGAG-GG--GGCACCAA 8739
MND-2.x.x.5440 -AATTGAATATGGGTGGCAAGAG........................................................................---AA-GCAGCGG-AGCAGCATT-TATC-AGTATTACAA-GCTTTGC--AG-GGCTATGGAG--G--GGTACCAA 8446
MNE.US.x.MNE027 AACC-ATATTCCAGAGATTCTCCACGAC-CTACA-A-A-TCCGAGAAGTCCTCA--ACTGAA...........................CTA-CCTA------A---G--T-GAGCT-CT-CC-AG-AGCG-TCCAAGT-GCCTGG-GAT-TG-GA-AGAGA-TC-T--G 8618
MON.CM.99.L1_99CML1 --TCCCAGAGGCTGCCACCCCTCCTG-A--TAC-CCT-CTCCAA--GTGGG-AA-CCTTAGACGCTTGCTAGCCTACTGCCAGTAT.....................G---TC--A-----CC-AGCAGCA-TCACCTCTC-C---G-C---CTT--T-GGTTCAC-ATC 8686
MON.NG.x.NG1 --C-CAGCCACCTGATCCCTCTTCTC---GACCT---CCG-CAG--TCGGG-AGCCAGTAGCCGCCTTCTTGCCTACCTGCAGTAT.....................G--CTC--A--GY-CC-ARCAGCCTGCACAG-AGCCA-TG-----CTC--ACGGTTCAC--TC 7311
MUS-1.CM.01.CM1239 CA-CTCACCTGATACAGAAGTGGTCAGTAC-ACT----ATC-TGA-T-GGG-ACAAGCCCGCCGCTGCAGTGAACTCTTAGCGCGCCTC-TAGCATA-A-T--A---G---TC--A-----CC-AGCAGCA-GAACAGCAGCC--TG-CCAGCTC-----CTTCACCTGG 8647
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 CA-TCCACCTGATACAGAAGGGGTCAATA--ATT----TTCA-G----GGGCACT-ATTGAGCCTCTCAGGGAAGCCTTGCAAAGAGCCCTCGC-TG-T-----C--G---TC--A--G--CC-A-CAGCCAGCACAGCAG-C--TG--CAGCTC----CCTTCACCTGG 8678
MUS-2.CM.01.CM1246 -CTACCACCACCTGACAAAGGGGCTAGTA-ATCC----ACTCTG--T----CC-TTAGGGAAGCCTTAGGGCGCTTCATCGCACAC............GC---A---G---TC--AA----CC-AGCCGCA-TCTCAG-AGC----G-C---CTT--G--CTTCAC-TGG 8743
MUS-2.CM.01.CM2500 -A-TCCATCACCTCCAGAAGTGGAGCAT-TCTCT----CTCAGGGCG-G-GCAACCAGCACCCACCTTCTGGAAGTCCTTAGACGCTTGCTTGCATAT--T--A---G--CTC--A---T-CC-AG-AG-A-TCACAGCAGCCA-TG---GGCTC-----CTGGACC--A 8699
OLC.CI.97.97CI12 ..................................................................................................TGGATC...CA--AGAGCTTG-A-C-CGTCT-GAGAACCTTAAAA-AG--GAGACA-............... 8221
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 AATC-ATCCTTTCACGAATCCAGCAT-CTCT-TT----AT--TAGCT---GTGCAA................................................G--G--T-G--A--GT-C--AGCATTC--A--CT-GC-TGGTG-GATGG-G--AGA-AAT-CTTAC 8179
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 G-TC-ATCCTTTCTCAAATCCAGCAGACTCT-C-----AT-ATAGCT--GATACAA................................................G--G--T-G--A--G--C--AG-GTTCAG--GCT-GC-TGCAG-AATGG-GCAACAGAAT-CTTAC 8251
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 G-T-GATTTTAGCT.................................................................................AAGA----A---G--T-G--A--GT-C--AG-ATTCAGCAGCT-G--TGCTG-GATGG-GCTTCA-AAT-CTTAC 8350
RCM.NG.x.NG411 CA-TGATCTACCAGAGCCTCCAGTCAAT-CCTTCTC-AATCCTT--TC-T-TGC--TGGATAGGAGCT...........................AAG-----AG--G--T-G--A--GT-C--AGGCTTCAGCAGCT-GC-TGCGG-GATGG-GAGG-CTAAT-CTTAC 8433
SAB.SN.x.SAB1 -CTCGACAATCTTCAGCAACCTCCAT---T-CCTCCA---CAT--AAC-GAGAACCAGACAGCTAACAGCT........................-AT--TG-A---G--T-G--A--G--C--AGCAGCA--A-CGTCAC-CACTGTG--TGTG-T-CA---T-CGA-A 8985
SMM.CI.79.SIVsmCI2 AA---ATCTTCCAACTAGTCTCT.........CAAGCA-CCAGGAA--GGATCA--CCTAGG...........................ATCGCCTAT--T--A---G--T-G--AT-TT-CC-AG-AGCGTGCCAGGAAGCCGCACGG---G-GCGAGAGA-TC-T--A 8285
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 G-CA-CTGTTCCAGAGACTCTCAGAAGCA-TACAACCA-TCAGAGAAGT-AT-A-AAGAGAA...........................-TC-CCTAT--T--A---G--T-GAGCTGGT-CG-AG--GCGCTCCAAGCGGCATGG-GG--TG-GAGAGAGA-TC-T--G 8203
SMM.SL.92.SIVsmSL92A AACC-ACATACCAGAGACTCTTAAGC-TG-TAA-CA--ATCCGTGAT-TCCTGA-AAGAGCA...........................GTAGC-TA-A-CAGA---G--T-G--AT-CT-C-TCG-A--CCTGCAAGAAGCCGCA-TC--TG-GAGACA-A-TC-T-TC 8238
STM.US.89.STM_37_16 ACCC-ACCTTCCAAAGGATCTCCAGGATACT-CA-A-AATTAGAGAAGTCGTCA-ACTAGGA...........................GCAGCCTATT--------G--T-CATCTGGA-CC-AG-AGCA--GCAAGCAGCATGG-GA--TG-G-GAGAGA-TC-T--G 8792
SUN.GA.98.L14 -CCT-GCACAAAACATCTACCACCTG-TA--TTTC-T-TGGCA---ACTTACGACTTCCTTCCATCATGGGCAACGCCTTTGGCAGACCCTC-GAGGTTGG-T-GG--C-CAC-TTATT-AGGCT-CG--CAGGA-C--GAACGCGTGCAGA--CAG--GG-AGAG--TA 9064
SYK.KE.x.KE51 G----..........................................................................................T--A-CAGT---G--GTCACA--G--C--AG-AGCA--CA-CTCGC--GGACGA-AAGTG--GCACCAGA-G-TG 8320
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM G----..........................................................................................T--A-CAGC---G--TTCA-C--G--C--A-TCGCA--A-C-TCGC-CGGA-GG-AA-T-CG-GATTGG--G--G 8621
TAL.CM.00.266 C-AA-GCCAAGAGCCAACAGGTAGCG-AAGCCACA-AC-CCTT---ACG-CTCCACCTGACAGCAGCAGCAGCGACTCTCCAGTAT.....................G--TTCAGT---A-CC-AGC-GC-TGGCGAGA-GGCA---CA--GCTT--A-GGTTCAC-TGG 8553
TAL.CM.01.8023 --AA-GCGACCACCCAACAGGCAGCG-AAGCCACA-AC-CCTA---G-G-AT-AAATTCACAGCAGCAGTA.....................GCAACAA-C------G--TTCAGT---A-CC-AGC-GC-TGG-GAGA--GCG---CA--GCTT--A-GGTTCACCTGG 8103
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --A--CTTTACCAGATCCTCCGCAGGA--CTCAC-ACTCTTCTT-AACTGCT-A-ACAGGAG...........................--CC-ATA-A-T------G--T-G---C--T-C--AG-GG-A--A-CA--G-CTT-TG-G--TTTG--G-GC--T-CGCAA 8804
VER.DE.x.AGM3 -A-TTCATCTTAGGAGCGCTTTCCAG.....................................................................TA-A----A---G--CT-GG------C--AGCCGCA--ACAAGAAGCAG-TGTC--TTTG--ACGCCTT-C-CAA 8309
VER.KE.x.9063 -AATTCATCTTAGAGGCGCTTGGCAG.....................................................................TA-A-C--A---G--CT-GG------C--A-CCGCA--ACAAGAAGCA-GTCTC--TGTG--ACGCTTT-C-CAA 8811
VER.KE.x.AGM155 -TCTCAAGCTTAGAAGCGCCTGGCAG.....................................................................TA-T----A---G--CT-GG---G--C--AGCCGCA--ACAAGAAGCAG-T--CCATCTG--G-GCTTT-C-CGC 8788
VER.KE.x.TYO1_patent -CATTCAGCTTAGGAAAGCTTTTCAA.....................................................................TA---G--A---G--CTCGCA-----C--A-CCG-C--ACAAGAAA-A---C-AA-TCTG--AGGC-TT-C-CAA 8772
WRC.CI.97.97CI14 G-T-GATAAACGATGGGTGG........................AGTCTTCTCAAAGACATC..........................................AG-G-A--AGCAT-TGG-GC--TAC-CAAGAAG-TTGCAAAG-GCAGG-AG-AG-ATA-GCAG--A 8806
WRC.CI.98.98CI04 G-T-GATCCAGCATGGGTGG........................AATCTTCTCAAAAGAATC..........................................AG-G-AGCAGC-C-TGC-TGC-TAC-CAAGAAG-TTACAAAG-GCAGG-AG-AA-C-A-G-AGAAA 8851
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -A---ATACAGAATGGGTGG........................AGTCTTCTCAAAAGACTC..........................................-G-G-AGCAGC-T-TGCTGC-CTACAG-AGAAG-TTGCTGCGCG-CGGCAGAAA-G-AAG-AGAAG 7747
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Env gp41, gp160 end Nef start
H1B.FR.83.HXB2 GAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTA.........CAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGG......ATTTTGCTATAAG.......................ATGGGTGGCAAGTGGTCAAAAAGTAGTGT 8825
Nef _M__G__G__K__W__S__K__S__S__V
Env _E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__.__.__.__Q__G__A__C__R__A__I__R__H__I__P__R__R__I__R__Q__G__L__E__R__.__.__I__L__L__*_
H1A1.UG.85.U455_U455A -G-T---T----------------A---G-.........---AC-AT-G------------T-A----------------C-----A-----A------......GC----------C.......................----------------------AG--CAG 8276
H1C.ET.86.ETH2220 --A--A--------AT--------T--A--.........---A--AT---G------T-CT--A--------------------------------GCA......GC-----A----A.......................-----G----C-AT-------T-----CC 8222
H1D.CD.84.84ZR085 ---------------A-------CA-----.........AGGA---------A----G-G-TT--------C-C---------------T--A------......GC----------A.......................-----------A---------------A- 8346
H1F1.BE.93.VI850 --A-----------AA----------TT-G.........---A-----G--------G---T-A--------------------------GCA------......GC------G---A.......................-----G-----------------C---A- 8102
H1G.SE.93.SE6165_G6165 A-TT------------------------C-.........---A----------------C-T-A---------C---G--------A-----------A......GC----------A.......................-----A--------------------CA- 8264
H1H.CF.90.056 -----A------G--A------T-A----G.........---A-------G----------T------------------------------T-----A......-GC---------TA......................-----A-----A--------------GA- 8145
H1J.SE.93.SE9280_7887 --A--A--------AA-C------A---C-.........---A------T-----------TT--------------------------T--A-----A......GC----------A.......................-----GAA---A------------..... 8127
H1K.CM.96.96CM_MP535 -GA--A--------AA--------A---G-.........---A------T-------T-A-TT--------------------------TC-C-----A......GC---A------A.......................---------------------------A- 7985
H1O.BE.87.ANT70 A-TT----T--CG-CA-A--C-C--GGA--.........---A--ATAG-A-C--GA-----TA----C--A--G-----T-----------A-----A......-G---AT-G---C.......................-----AAA-GCA-T-AG----G---AAT- 8893
H1O.CM.91.MVP5180 A-TT----T--CG-CA-C--CTT--GTC--.........---A--ATAG-ACA--GAT-C-TT-----C--A--------T-----A--TGCA-----A......--C--AG-G---..C.....................-----GAATGCA---AGC-----C-AAT- 8919
H1O.CM.94.BCF06 A-TT----T--C--CA-C--CTT--GTA--.........---A--ATAG-GC---GAT-C-T-A----C--A--------T-----A--TGCA-----A......GC-C-AAAT---..C.....................-----GAATGCA---AGC-----A-AAT- 8961
H1O.CM.96.96CMA102 A--T----T--C-ACA-A--CTT--GGA--.........---A--ATAG-A----GA----TTA----C--A--------T--R-R------A-----A......-GC--AT-G---C.......................-----AAA-GTT-T-GG----G---AAT- 8395
H1O.CM.98.98CMA104 A--T----T--CGACA-A--CTT--GGA--.........---A-GATAG-A----GA--A-TTA----C--A--------T--------M--A-----A......-GC--AT-G---C.......................-----AAA-GTT-T-GGG-----C-AGT- 8397
H1O.CM.99.99CMU4122 A-TA-A--T--C--CA-AT-CTT--GGA--.........---A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--------T-----------A---CA-......GC---AG-G---C.......................-----AAA-GCA-T-AGR-----C--AT- 8369
H1O.CM.x.pCMO2_3 A-TT----T--C--CA-AT-CTT--GGA--.........---A-GATAG-A----GA----TTA----T--A--G-----T-----A-----A---CA-......-----AT-G---C.......................----AAAATGCA-T-AG------C--AT- 8930
H1O.FR.92.VAU A-TT----T--C--CA-C--CCT--GTA--.........---A-CATAG-G----GA----TTA-------A-----G--T---------C-T--GC-A......C-C---T-----C.......................-----AAATGTA-TAGG--------AATG 8459
H1O.SN.99.99SE_MP1299 A-TT----T-TC-CAA-A--TTT--GGA--.........---A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--------T-----------A-----A......-G---AT-----C.......................-----AAA-GTA-T-GGT---GA--TAT- 8961
H1O.US.99.99USTWLA AGTT----T--C-ACA----CTC--GT--G.........---A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--G-----T--------TGCA-----A......--C--AK-----C.......................-----AAA--TA-TAA----G--C-AAT- 8370
H1O.US.x.I_2478B A-TT----T--C--TA-A--CTT--GG---.........---A--ATAG-A----GA--CT-GA--G-C--C--G-----T--------A--T-----A......-G----T-----C.......................-----AAA-GCA-T-AGG-----C-AAT- 9027
H1N.CM.02.DJO0131 -----A-----C---C--------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------C-A-----A......GCAC-T-------.......................-----AAAA-TT--------G--C--CA- 8279
H1N.CM.95.YBF30 --A--A---------A--------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C-----A---C-A-----A......GCAC--A------.......................-----AAAG-TT--------G--C--CC- 8397
H1N.CM.97.YBF106 -----A---------T--------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------C-A-----A......GCAC-TT-----A.......................-----AAAA-TT--------G--C--CC- 8355
H1P.CM.06.U14788 A-TT----T---CAA--A----C-----GG.........---CA-ATAG-A----GCT-CTTGA-------A-----GT-------A--GC-A-----A......-GC--A--G---A.......................-----GAATGCA---AAG--------CT- 8398
H1P.FR.06.RBF168 -G-T----T---CAA--A---AT-----GG.........---CA-ATAG-A----GCT--TTGA-------A-----G--------A--GA-A-----A......-GC---------.........................----GAATGCA---AAG--------CT- 8374
CPZ.CD.06.BF1167 TG-T-------CG------------C-C--.........AG--T---AGTAGACATA--AA-A--T-----A-CT-----C--G-----A--A----TT......GC-C-AAAC---CA......................-----A-CTGTACTAGG--CC--ATTCCC 9029
CPZ.CD.90.ANT --AAAA--------CA-AC-TCT--CTC-C.........---ACTATAGTC---ATC--AA-GG-AG-------GC-C--C-----A--G-------TT......GCA--AAAT---AC......................------TCTGCA-----T----TC-AGTG 8285
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --A--A--------AA----------T--G.........---A--ATAG------G-----TA--T-----A---C-C--T-----A-----A--G--A......-GC---------C.......................-----CAA---A-----------C--CC- 8412
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --A-----------AA-C-----GC----G.........---A--ATAG-AC-G-GA--A-TA-----------G-----C-----A--TC-A-----A......GCAC-TT-----A.......................-----AAAAGTT--------G-----CC- 8332
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----A--------AA-Y------A---C-.........---A---T-G-C----GC---TTG--T--------------T-----A--T--A-----A......GC-----------.......................-----AAA---A--------------CC- 8360
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --A--A--T-----AA-CT------C-A--.........AC-C-CTTGG-C--G-GC---TTA--T--------------T-----A-----A-----A......GC------T----.......................-----A-C------------------CC- 8358
CPZ.CM.98.CAM3 --A--A-----C--AA--C-------T-C-.........---AT-ATAG------GC----TG--T-----A--------T--------T--A-----A......-GC---------C.......................-----CAA--G---------------CC- 8262
CPZ.CM.98.CAM5 A-T--A--------AA-------GT-T---.........---AT--TAG-G----GC----TA--T--------G-----T-----A--T--A-----A......-G----T-----C.......................------AA-------------------C- 8568
CPZ.GA.88.GAB1 --A--T--------AA-A-------CTT-T.........----TTA-ACT----AT----A-AA----C-----GC-C--------A--GC-------A......GC---A--T----CACTGCATTAAG...........-----AAC---A-----T---------C- 8898
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --AA-A--T----CAA-A----------C-.........ACTA--ATAG-G----GC--ATTG--T-----A--------C--G--A--T--A-----A......GC---A---G--TAAA....................-----CAA---A-----T-----C--CA- 8236
CPZ.TZ.00.TAN1 TG-T--------TTAA-C-------G---G.........GTTTACATAGCC--G-GA--CA-AA-T--T-----------T--------TC-----CTA......GCC--AAAT---A.......................-----AAA--TA-TTGGT-G-T-GCC-.. 8521
CPZ.TZ.01.TAN2 TG-T-------CTTAA-C-------G-A--.........AC-TACATAG-C--G-GA--CA-AA----C--------G--C--------TC-A----TA......GCC--AAAT---A.......................-----AAA--TC-TTGGT-G-T-GCC--G 8543
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 TG-T----T--C-TAC-A-------G--C-.........GTTAACAT--T-----GC---A-AA----C--A-CC-----C-----A--T--A----TA......GC---AAAT----.......................-----AAA--TT-TTGGC-G-T-GGC--G 8517
CPZ.TZ.09.UG38 TG-T----G--CTT--------C--G----.........GC-TTT-TAGCCCA--GC--CA-GA-T--C--A--G-----T---------C-A----TA......GCC--AAAT---C.......................-----AAA--TC-TTGGC--GT-GCC--G 8473
CPZ.US.85.US_Marilyn --A--A--T-----AA--------T--AC-.........AG-A-GCTC-T-CT--G----ATA--------A--------T--G--A---C-A--G--A......-GC--AT----.........................------AA---------T--G-----CA- 8852

Env gp41, gp160 end
MAC.US.x.239 -GC-C-TGG-GAGACT-ATGG--GACTC-T.........AGGA---G-G-A---TGG--A-T-GCA--C--C--G--G--T-----A--GC-T--GCTC......-C-C-CT-G-G-..................................................... 9243
Env _G__A__W__G__D__L__W__E__T__L__.__.__.__R__R__G__G__R__W__I__L__A__I__P__R__R__I__R__Q__G__L__E__L__.__.__T__L__L__*_
Nef __A__R__G__E__T__Y__G__R__L__L__.__.__.__G__E__V__E__D__G__Y__S__Q__S__P__G__G__L__D__K__G__L__S__S__.__.__L__S__C__E##__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
H2A.DE.x.BEN -GC-C-TGG-GAT--T-ATGG----C--CG.........-G-C-CATCG-G--G-GA--A-T-GCAG-T--A--------C--G-----AGCA---CTC......GCCC-C--G-G-..................................................... 9286
H2A.PT.x.ALI A-CACCTGGAGAGACT-GTGG-GG-C---G.........--GT-G-TCG-G--GAGG--A-T-GCAG-C--A--G--G--C--G-----GGCA----TT......GCCC-C--G-G-..................................................... 9282
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST A-C-CCTGGAGAG-CT-CTGG-GGAC-C-G.........GG-CA-AT-G-G--G-GA--A-TTGCAG-C--A-----G--C--G-----GGCA----TC......GCCC-C--G-G-..................................................... 8728
H2B.CI.x.EHO AGC-C-G-GAGG-CCTCGTGG-G---CC-C.........AGGA----GGCAG---AG--CATTGCA-----C--G--G--C-----A--GGCT---CTC......GCCC-CT-G-G-..................................................... 9227
H2B.GH.86.D205_ALT AGT-CCGG---G-CCT-ATGG--G-CTC-C.........AGGA----GGCG-----A--CAT-GCG--C--C--G-----C-----A--AC-T---CTC......-CCC-CT-G-G-..................................................... 9250
H2G.CI.92.Abt96 AGCAC-TGGAGAGCCT-ATGGA--ACTC-G.........GG-A-G-T-G-A----GG--A-T-GCA-----G--------C--G--A--GC-T--GCTC......-C-C-CT-G-G-..................................................... 8671
H2U.FR.96.12034 CGCAC-GGGAGAGAAC-ATGG--GACTC-G.........GGGC-G-T-G-A---TGGC----AGCT-----A--G--G--C--G--A--A--T--GCTC......GCGC-TT-G-G-..................................................... 8761
COL.CM.x.CGU1 ---ACACTTC-G---TGGC--CG-TCT-CG.........GCGC-T-GC--GC-TCGAGCG-CTG-ATAT-TGC--G--TGG-T-T-T-A-CGTCCCCAA......GG-CCTGCC---..................................................... 8151
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 AG-T--G----GGT--CGC--C-G---C-T.........GGGA---GAATC----AA----TTGC------AGCC-----C-----A--AGCT---TT-......T-CC-TAAC-G-..................................................... 8650
DEB.CM.99.CM40 -G-ATTG-T--G-T--CGT--C-G-G-C-T.........GTCA----AG-AG----A----T-AGAG-G---GCT-----C--------AGCA--GCTC......--CC-CAAC-G-..................................................... 8559
DEB.CM.99.CM5 -G-ATTG-TC-GGT--CG---C---G-C-T.........GTCT-G-GAG-C---AACC---T-GC---T---GC------C-----A--AGCA--GTT-......T-AC-CAAC-G-..................................................... 8480
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -C-ACAG-G--AGT---AT-G-CG-CTC-T.........ACCC----AGCA----AAG-GGTGGC---C--C---C-G--C---------C-T----TT......G-CC-CAAC--G..................................................... 8855
DRL.x.x.FAO C-ACTTGG-CTATCATCAGCTAG--CCC-C.........-G--CCCT-GC-CAG-AAG-GGCAGC---T--C--G--G--T-----A---GCA--GGTC......C-C--CAAC--G..................................................... 8606
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --TT----T--CCAA--A----C-A---CT.........---A--ATAG----G-GC--CTTAA-------A-----G--T-----A--A--A-----A......-GCC-AT----.........................-----AAA-GCA---AA---G-----CT- 8342
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --TT----T---CAA--A----C-A---CT.........---A--ATAG----G-GC--CTTAA-------C-----G--T-----A--A--A-----A......-GCC-AT-----A.......................-----AAA--CA---AA---G-----CT- 8397
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --A-CCTGG-GC--AC-GGGT-CTA-T--C.........-G-TCC----A-C-G--AG-CAT-A---GT--A------G-GC-G--A---C-T----AA......G-CC--GGG---..................................................... 8766
GSN.CM.99.CN166 A-CT-------GGCC--AC-TC-C-CTTGT.........AG-C---TA--GC---AAT---TGGCT--C--CC--C-C--C-----A--GGC---G-TA......C-A--TAAC-G-..................................................... 8771
GSN.CM.99.CN71 A-CT-------GCCCC-CG-TC-GACT--T.........GG-C---TA--GC---AAT-CTTGGCT--C--CC--C-C--C--------GGC---G-TA......C-AC-TAAC-G-..................................................... 8771
LST.CD.88.SIVlhoest447 TCA-CAG-TC--GCAAGA-ACCTCAG-C-G.........GG-CA-AAGAAG---TGG-GATT-AGAT-CAGAG------GTG-GTTTCC-AGT--G-CCACAGAG-CCGCT--G--G..................................................... 8035
LST.CD.88.SIVlhoest485 TCA-CAG-TC--GC-AGAGACATCAG-C-G.........GG-CA-AAGAAA---TGG-GATT-AGAT-CAGAG-G----GTG-GTTTCC-AGT--G-CCACAGAG-CCGCT--G--G..................................................... 8032
LST.CD.88.SIVlhoest524 TCAAAA--TA--G-AACA-ACATTAGGT-G.........GG-CA-AACA-A---AGATGG...AGAT-CAGATTC----GTG-G-TTCC-AGT--G-CCACAGAG-CCACT--G--G..................................................... 8035
LST.KE.x.lho7 TC-A-C--T-----AAAA-ACATCCA-T-G.........GGCAA-AAGAAG---TGG-GA-T-AGAT-CGGAG------GTG-GATTTC-AGT---GCCACAGAG-CCGCTT-G--G..................................................... 9110
MND-1.GA.x.MNDGB1 ACA---TGCAGAGAA-CA--CATT-CT-CG..................G-G-CGTGC--AT-G-------TC-----G--T-----AA-TGCA---C-A......CCCC-TAAC---..................................................... 8378
MND-2.CM.98.CM16 TG---ACT-TCA-CA-C-GC-TGCT-CAG-............-CCAT-GC---G-GC---AT-A----C--A--------TC-------AGCA---GTC......C-CC-CAAC-G-..................................................... 8909
MND-2.GA.x.M14 CTT--ACT-TCAGTTA---G--G--C--CG............-CTAT-G-A--G--C---G-GA----C---C-GC-C--C-----A--AGCT---GTC......C-GC-CAAC---..................................................... 8838
MND-2.x.x.5440 CTT--ACT-TCAG-T----G--G--C--C-............-CCTT-G-C--G-GC--CT-GA----C---C-CC-C--C-----A--TGCT--GGCC......C-AC-CAAC-G-..................................................... 8545
MNE.US.x.MNE027 -GC-C-TGG-GAGACT-ATGG--GACTC-G.........GG-A-G-T-G-A---TGG--A-T-GCA--C-----G--G--C-----A-AGC-T--GCTT......-C-C-CT-G-G-..................................................... 8720
MON.CM.99.L1_99CML1 -TCT----G---GC-C-AC-TC-T-CT-G-.........GG-C--CTA--G-----A--CGTGGCT--C--C---C-C--CC-------AGC-----TA......T-CC-TAAC-G-..................................................... 8788
MON.NG.x.NG1 ATCT-------CGC---CC-TCGCC-G-G-.........GG-C--TTA--GC---GAC-CGTGGCTG-C--C---C-C--CC-------GGC---G-TT......C-CC-TAAC-G-..................................................... 7413
MUS-1.CM.01.CM1239 A-CT-------GCCCA-AC-TC-GA-T-GT.........AG-C---TA--G----AAT-C-TGGCT--C--C---C-C--CC-------GGC-----TA......C-CC-TAAC-G-..................................................... 8749
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 A-CT----G--A-CA--AC-TC---CT-GT.........-G-A---TA--GC---AAT-CTTGGCT--C--C---C-CG-CC-G-----GGC---G-TA......C-CC-TAAC-G-..................................................... 8780
MUS-2.CM.01.CM1246 A-CT----C--ACC-A-AC-TC-GT-TAGT.........---AA-ATA--G---AAAT-C-TGGCT--C--C---C-C--CC-C-----GGC-----TA......C-CC-TAAC-G-..................................................... 8845
MUS-2.CM.01.CM2500 A-CT-------CGCC--AC-TC----TAGT.........A--CA-CTA-AA-A---AT-CTTGGCT--C--C-A-C-C--CC-C-----GGC-----TA......C-CC-TAAC---..................................................... 8801
OLC.CI.97.97CI12 ...CATGGGATC-ATT-GCAGC-GAAGAA-.........--GA--AGGG-A--TC--C-A-AGA-GGCT-AGGAGCA-T-GG-GAGA-AAGGA-C-GAA...ACA-C-GGAG-C-G-..................................................... 8323
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 T-CACCTGGAGAG--T-ACAGTCGC-G-C-.........-G-CA-CT-GCAG--TGGCCAGC-ACGTGTGGC-----G--C--G--A---C-C--G--A......C--C-CAAT--G..................................................... 8281
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 TTC-TCTGGAGAG-CT-ATGC-TTACT-C-.........----ACAT-GCA---TGGCCCG--ACGG-GTGC-----G--C--G--------C--G--A......C--C-TA-C--G..................................................... 8353
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 T-CACCTGGAGAG--T-ATGT-CG--G-C-.........-G--ACTT-GC-G--TGGCCAGC-ATGG-GTGC-----G--C--G------C-C--G--A......C---GTAAT--G..................................................... 8452
RCM.NG.x.NG411 T-CACCTGGAGAG-AC-ATGC-CG--TTGC.........AG--ACC--GCAG--TGGCCAGC-ACGT-GTGC-----G--C--G--------C--G--A......T--C-TAAC--G..................................................... 8535
SAB.SN.x.SAB1 AGC-CC-GT---TCA--ACG-C-T-CTTGC.........AG-TCCAT-GT---G--AG-CAT-GCACAT--A--------GC-C--A-AGC-T--G--A......TGG--TAAT--G..................................................... 9087
SMM.CI.79.SIVsmCI2 AGC-C-GGGAGAGACT-ATGG--GACTC-G.........GG-A-GAT-G-A----GGT-A-TTGCAGCC--G--G-----T--G-----AC----GCTC......GC---CT-G-G-..................................................... 8387
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 AGC-C-TGGAGAGACT-ATGGC-GACTC-G.........GG-A-GAT-G-A----GGT-AT-GGCA--C-----GC-C--C--G--A--GC-T---CTT......-CC---T-G-G-..................................................... 8305
SMM.SL.92.SIVsmSL92A AGCAC-GGGAGA-CAA-ATGGC-GACTC-G.........GG-CACAT-G-A----GG--CGCAGCG--C--A--G--G--C--G-----A------CTT......-CAC-CAAT-G-..................................................... 8340
STM.US.89.STM_37_16 AGC-C-GGGAGAGACT-ATGG---ACTC-T.........GG-A-G-T-G-G---AGG--CG-GGC---C--A--GC-C--C-----A--GC-T---CTC......-CAC-CT-G-G-..................................................... 8894
SUN.GA.98.L14 TCATC-T-TC-G-A--CA-G-AGTAG-ACCTTTAGTCTCGGCA--AAA--G--GC-C-AAT-GA-T-G-A-A---G---GT---ATTCC-AGT--G-CCACAGAG-CCACTT-G---..................................................... 9181
SYK.KE.x.KE51 -CCATTTGGC-AGCCC-AC-C-CCTAT-CC.........AG-C---T-GC-GAGAA-G-CGCAGC-T----AC-----C-TC-------GC----G-TC......TACC-TAAC-G-..................................................... 8422
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -CTATTTGGC-AGCAA-ATAC-CC-CTACC.........AG-C---T-GTCGAG--CG--GCAGC-T-G--GC-G--GC-TC----A--------G-TC......TACC-TAAC-G-..................................................... 8723
TAL.CM.00.266 TG-T----GA--G-T--AT-G-CG-CT-CG.........-G-T-G--AG--GA---G--CGCAGCT--C--C--GC-C-CG--G--A--AC-T---TAT......TGC--TACT-G-..................................................... 8655
TAL.CM.01.8023 CGCT----GTC-G-T--AT-G-CG-CT-CG.........-G-T-G--AGTGCAG--A---GCAGCG--C--GC-G----CG--G--A--GC-T---TAT......TGCC-TGCT-G-..................................................... 8205
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 AGC-CC-GTCG--C-C-ATGGA-T-CTTGC.........AG-TCC----A-C-G--A--C-T-G-ACAT--A--------GC----A-AAC-----C--......TGG--CAAC--G..................................................... 8906
VER.DE.x.AGM3 A-C-C-GGCT-CCA-A-ATGGCTT-CTTGC.........AG-TCC----A---G--A--CAT-A--TCT--A------G-GC----A---C-T---G-A......--CC-TAAT--G..................................................... 8411
VER.KE.x.9063 A-C-CAGGTC-CCAAA-ATGGCTT-CTTGC.........AG-TCCA---A---GCAC--CAT-AG--GT--A------G--C----A--GC-T--GGAA......--CC-TAAT--G..................................................... 8913
VER.KE.x.AGM155 A-C-C-G--C-CCA-A-ATGGCTT-CTTGC.........AG-TCC----A-C-G--A--CAT-A--TCT--A------G-GC----A--GC-T--GGAA......G-CC-TAAT--G..................................................... 8890
VER.KE.x.TYO1_patent A-C-CATGTC-CCA-A-ATGGCTT-CTTGC.........AG-TCC----A---GAAC--CGT-A---GT--A------G-GC----A---C-T--GGAA......--CC-TAAT--G..................................................... 8874
WRC.CI.97.97CI14 ----TAT---CA-CT-GC-GCAG-AAGAC-.........GC--C-AGCA-----ATC-GGATG-TTGCTA-C---CTCTGCGC-AGCTTTGATA--T-CAGAAGA-GC--CAGTG--AGAAGACAG............................................ 8923
WRC.CI.98.98CI04 ---ATAT----A-ATAGC-ACAG--AGAC-.........AC---TAGCA------TCTGGAAA-TT--TA-C---CTCTGCTC-AGCCTTAATA-G--CAGAAGA-GAC-CT-C---..................................................... 8959
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ---ATATACACGCCT-GC-GCAG--AGAC-.........AGCA--AGCA-C--CATC-GGG-AATT-CTG-C---CTCTGC-C-A-CCTTAATCCGT-CAGAAGAGGACA--AG---..................................................... 7855
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H1B.FR.83.HXB2 GATTGGATGGCCTACTGTAAGGGAAAGAATGAGACGA....................................GCTGAGCCAGCAGCAGATAGGGTGGGAGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGCTACCAATGCTGCTT 8959
Nef __I__G__W__P__T__V__R__E__R__M__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__E__P__A__A__D__R__V__G__A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A__T__N__A__A__
H1A1.UG.85.U455_U455A AG-G-A-------GAG--T---A-----------GA-....................................A--CCTG--------A-AG-A--A-------T-----A---TT-A--T---T--------G-------C--T------T--T----T-----CAG-- 8410
H1C.ET.86.ETH2220 AG-A---------G--A----A--------A------....................................----CT-----------GG-A--A--------G---------T-A--C---T----G---C-T-----C-----C---C-C--C-AT---C---A-- 8356
H1D.CD.84.84ZR085 AG-----------G--A-------------A---AA-............ACTGATCCAAGGGAAAGAAGAAGAC-----------------G------------T-----------------G------G------------------------A----T--------C- 8504
H1F1.BE.93.VI850 AG-----------G-----G---------------A-....................................A-CCCTA----------AG------------TG---------T-A--C-G--GG--------T-----C--------TAG-A----T---C---AC- 8236
H1G.SE.93.SE6165_G6165 AG----------CGAG--------------A---AAC....................................A-CCCTA----------AG-A--A-------T-----A---TT-A--T-GG-----------------C--------------C-AT---C---A-- 8398
H1H.CF.90.056 -GG---G---T-----A----------------G---....................................-----A----T------AG----A-------TG--------TT----T-G--GC--G---G------T--AT---------T----T---CG--A-G 8279
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......------CAG-----------------G---.................................GCTC-C-CT------------G-A----------TG----A---TT---CT--G-----G-----------C-----------------A-------AC- 8257
H1K.CM.96.96CM_MP535 AG-----------G--A--------------------.........GCACGACCAGCAGCAGACAGGGTGGGAA-AC-A-----------CG------------T-----A--------CT-G------G---G-------C--------TT--CAC-AT---C---A-- 8146
H1O.BE.87.ANT70 TGAG------G-AG-A-----A---------......AGA.........AGAACT...AGAACTTTCCCTGAGT----A---TGC---CC-G-A--A---CAGATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-C----TC-TCAA-A------A--CC 9045
H1O.CM.91.MVP5180 TGCA------T-AGAA-----A--T------......AGA.........CGATCCTCCTCTGATCCTCAA......C-A---TGT---CC-G-A--A-----T-TC--CA-G--GT-A-C--CTAGA--G-G---AT-----TC-C-C--TC-TCAA-A------A--CC 9068
H1O.CM.94.BCF06 TGCA------T-AGAA-----AC-G------......AGA.........CAATCCTCCCCT.........GATC--C-A---TGT---CC-G-A--A-------TC--CA-G--G--A-C-GCTAGA--G-G---AC--GA-TC-T-C--TC-TCAA-A------A---C 9107
H1O.CM.96.96CMA102 TGCA------T-AG-A-----A--C------......AGA.........AAAGCTCCTGCAGCTGAGCCTGAGC----A---TGT---CC-G-A--A----A-CTC--CA-G-CAG-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CC 8550
H1O.CM.98.98CMA104 TGCA------T-A--A-----A--G------......AGA.........AGAGCTCCT......GMRCCTGAAC-A--A---TGT---CC-G-A--A---MA-CTC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T-C--TC-TCAA-A------A--CC 8546
H1O.CM.99.99CMU4122 TCCA------T-AG-CA----A--R------......AGA.........AAAACTTCCCCTGAG.........C----A---TGT---YC-G-A--A---C---TC--CA-G--GT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CC 8515
H1O.CM.x.pCMO2_3 TGAA--------AG-CA----A---------......AGA.........AAAACTTCCCCTGAG.........C----A---TGT---CC-G-A--A---CA--TC--CA-G---T-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-C----TC-TCAA-A------A--CC 9076
H1O.FR.92.VAU -GCA------T-AGAA-----AAG-------......AGA......CAAACTTCCCCTGACCCCCAGTCCTCT-ACACC-A-C-T---CC-G----AA------T---CA-G-CAT-A-C-G-CAGAA---GG--AC-----TCTT-C--TC-TCAA-A----CAA--CC 8617
H1O.SN.99.99SE_MP1299 T-AG------T-AG-A--C--A---------......AGA.........GGAACTTCCCCT.........GATC----A---TGT---CC-G-A--A---CA-ATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CC 9107
H1O.US.99.99USTWLA TGAA--------AG-A-----AAG-------......AGA.........CAAACTTCCCCT.........GATC--C-A---TGT---CC-G-A--A----AG-T---CA-G-CAT---C-GGTAGA----GG--AC---A-TC-T----TC-CCAG-A------A--CC 8516
H1O.US.x.I_2478B TGCG--------AG-A-----A---------......AGA.........AGGGCTTCCCCT.........AAAC----AGATTGT---CC-G-A--A----A--TC--CA-GC-AT-A-C-GCTAGA----G---AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CC 9173
H1N.CM.02.DJO0131 AG-A--------AGAAA-C--A------------A--..................CAACGACCTCACGAGCCA--A-TAGAGC------TAG-A--A--------T----A---T--A-CC--T-GA--G--CC----C-CA--------TAG-A-C-AT---C-AA--G 8431
H1N.CM.95.YBF30 AG-A--------AGAAA-C--A------------A--.....................CAAACGCAAGAACCA--A-TAGAGC------TAG-A-CA--------T----A---T--A-CT--T-GA--G--C-----C-TA--A-----TAG--AC-AT----AAAG-A 8546
H1N.CM.97.YBF106 AG-A--------AGAAA-C--A--------A---A--.....................CAAACT............CCAGAGC------TAG-A--A-------TT----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAA--A--AT---CAAA--G 8492
H1P.CM.06.U14788 AG-G--C-----AG-A--C-------A---A...AAGCAGACTACCCCGACTACCCCTGACCCG...ACTACCC-A-TAA--C-T---CCCG----T--G-A-ATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AATT--GTT--AAG-A------A--A- 8562
H1P.FR.06.RBF168 AG-G--C-----AG-A--C--A---------...AATCAG...........................ACTGCCC-A--AA--C-Y---CC-G----T--G-AGATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---ACGT----AAT---ATT--AAG-A------A--A- 8514
CPZ.CD.06.BF1167 AGGGAT-GACAAC-TGT-G-ACAG--TT.........AGA.................................AACACA------------GCACCA--GT--CA-GA-......T--C-T--CAGA----GCC-T......-CA-CA-ACA-CATAGGA-CA-AACA-G 9145
CPZ.CD.90.ANT -G-----GCA.........--AC--GC---T...A-GAAA..............................ATACA---AA--AATC-----GATA-A--GC-CTGTGGAAAC--AT---CC-GTAGA--G---C-A--CTCCTCT-C--T--GTA-AGAA--A-A--TAA 8413
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -G-A--------AGAA-----A-CT-----A...A--CAA.................................---C-A-----T---CCAG----A---T---TC--A-----TT-A--GGC------------A--C-C---A-----CC--CAA-A----CAAA--C 8546
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 TG-G--G-----ACAA--C-TA--T------...A--AGA.................................CAGC-AGATC-------AG----A-------TT----A---T--A-CT--T-GA--G--T--T--C-TA--A-----TAAG-AG-AT---CAA--CC 8466
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -G-A---------G-A--------C---C-T...A--AGG.................................A-ACCT-----------AG-A--A--GC---TC--G--------A--G-G------G--T--A--------G-----TC--CAG--A----AGA--C 8494
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 AG-A--------AGAAA----A--G-----A...AA-AGA.................................---CCAA-----------G-A--A--G-A--T---A-A----A-A-C--GC-G-------G------T---A-----CC--CAA-------AGA--- 8492
CPZ.CM.98.CAM3 -G-A--G-----AGA---C--A------C-A...A-CGAA.................................CTCA-C-TGCTT---CCAG-A--A---C---TC--A-A----T-A--GGC----------G----C-C---GC-C---C--CAG-AT---CAGA--C 8396
CPZ.CM.98.CAM5 -G-G------G-AG----T--AC----G--A...A--CAA.................................A--CCA---------TCAG-A--A---C---TC--A-A---T--A--GGC--G------------C-C---A---CAC...A-A-AAT--CAGA-CC 8699
CPZ.GA.88.GAB1 -G-A---------GAG--C--AAG------A...A-GGAA.................................---CCAA----------GG-A--A----A--TT--GAAG-----A----G---C-----T-----T-----G--C--CC---AG--T---CAAA--C 9032
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 TG-A--------GCAG--C--A--G---C-T...A-GCGG.................................A--C--GA---------AG-A--A----A--TG----AG--TT-A-C--GG-G---------A--TTCC--AC----CC-TCAG--T---CAAA--C 8370
CPZ.TZ.00.TAN1 ....--GGCC-GG-AA-CC-TC---GATC-T..........................................CA-A-CA-CT--AGT--GCCT--A---CAG--C--A-A------CC-G--TA-A----GTC----T-C--A--CCCT--GTA-CT-AGCA-A--TG- 8645
CPZ.TZ.01.TAN2 AGC-C--A-AG---T--A-GATCTT.............................................CATAAAAGCT--CAT-AGCC-...A-A---CAG--C--AAC------CC----TAGA--G-GCT-A--C-AC-A--CC-T--GTA--T-AGCA-A--TAG 8665
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 TGC-ACTGA-GTCCTA.....................CGC........................AGATTGCAT----CA--T--TCAT---G--CA--CCT--AA-GAA......--TC-TG--AGA----GGC--......-CT--C-ATA-CATAGGA-CA-AAAAAG 8630
CPZ.TZ.09.UG38 AGCCCA-A--G-A-TCCA-GC-AT-.............................................CAT-AGAGTAATC-TA--ATA...AAA--GCA------A-AG-----CC-GGC-AGG----GGT-G--T-C-----C-CT--G-A-AT-AGCA-A--TAA 8595
CPZ.US.85.US_Marilyn AG-A--------AGAA--C--AA-C---T------A-..............................ACTCAGA-AACAG----------AG-A--A---C-T-TC----A----T-A-C-G-------G--T-----T-C---A------C--CAG-A---CCAAA--C 8992

MAC.US.x.239 ..................................................................GGGACAGAAAT-CAATCAG-G-C-GTATA--AATA-TC---GGA--A---CA-CTG--G-GA---A--AATT-GCATA--GA-A-CA-AA--TGG---A-ATA. 9346
Nef __.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__Q__K__Y__N__Q__G__Q__Y__M__N__T__P__W__R__N__P__A__E__E__R__E__K__L__A__Y__R__K__Q__N__M__D__D__I__

H2A.DE.x.BEN ..................................................................GGGACAGCAGT-T-AGCAG-G---GTACA--AACAGCC---GGA--A---CA-C--C-G-AA--CAG-AAGATTTGTAT-GGCAGCA-AA--TGG---A--TA. 9389
H2A.PT.x.ALI ..................................................................AGGACAGCGGT-T-AGCAG-G----TTTA--AATA-CC---GGA--AC--CA-C--C-G-AA---AG-AAGA-TTGTA---GCA-CAGAA--TGG---A--TA. 9385
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ..................................................................GGGACGGCGGT-T-A-CAG-G----TTTA--AATA-CC---GGA---C--CA-C-...G-A--G-AG-AAGGCTCGTA---GCA-CA-AA--TGG---A--TA. 8828
H2B.CI.x.EHO .....................................................................................................................T-G-C--A-GACTTTGGGAG--GAAG-GGGAGG-AA-CAAGATTCA-A-.... 9276
H2B.GH.86.D205_ALT .....................................................................................................................--G-C--A---CCCGGGGGG--GAAG-GGGAGGGCA-CAAGATGCA-A--AA. 9302
H2G.CI.92.Abt96 ..................................................................AGGGCAACAAT-CA-GCAG-GTC-ATTTA--AATA-CC---GGA--A---CA-C--C-G-AA------AGTT-GCATA--GGYAGCA-AA--ATG---A--TA. 8774
H2U.FR.96.12034 ............................................................AGCTCAGGGCCAA-GCT-TAGT-A--G---GTTCA--AATA--C-T-GGA--AC--CA-C--C-GGGAA--AT-AATT-CAATAT--GCA-CA-AAC-TGG---A--TA. 8870
COL.CM.x.CGU1 .........................................................................................................T-GC-CTTG--C-CTTTGCT--A--CATCCAGATGTATATT-CCACAAC.........C-A-AAC 8207
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ...............................................................................................................G--AACCTTT-T-GGAAATC---GA-G-GAA-T---GTGTA--CAG-GAC-ACAACAAG 8709
DEB.CM.99.CM40 .....................................................................................................................-TTCTGGGGAA-TC-T-GA-G-GAA-TA--GTGCA-CAA--AGC-ACAACAAG 8612
DEB.CM.99.CM5 ...............................................................................................................G--A-CACTCT-TGCA-ACC-CCA--G-GAG-TA--ATGCA-TCAG-GAGCCCAG-AG- 8539
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ..................................................................GTTACTG-AGC-TGAT-AG-AC--AGAAACCTTT-T--ATG-AGA-...GAAATC-TC--ATC-T-TCCAG--CTGGA-CC-CA-CATC-A-GA.........A 8947
DRL.x.x.FAO ...............................................................................................................CAG-T-A--T-CTAC-CATATGCAAG--GCAGCAGCAGAGAA--A-GT--CCCT-C-CA 8665
GOR.CM.04.SIVgorCP684con TG-A--------AG-A-----------------G-A-ACC...........................AGCCCT-AGCCAGATC-G--TCCAG-------T-A--TG---AT--CAT-A-C-C--AGA----GG--AC-TGCA-AAT----TC--AAA-A----CAA---- 8485
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con C--A--------AG-A-------------------A-ACC...........................AGCCCT-AGCCAAAGC-G--TCCGG-------T-A--TG---A---TGT-A-C-C--AGG----GG--AC-TGCA-AAT----TC--CGA-A----CAA---- 8540
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..........................................................................................AG-TAAAATGA-TC--..................G-C--CCGCCG-CTGCAAGAAGGAGACA-CTT-...G---AGTGG. 8824
GSN.CM.99.CN166 .........................................................................................................................................................--AGC-A--AC-CAAGA 8788
GSN.CM.99.CN71 .........................................................................................................................................................--AAT-ACCCT-CAGGC 8788
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 8035
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 8032
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 8035
LST.KE.x.lho7 .......................................................................................................................................................................... 9110
MND-1.GA.x.MNDGB1 .............................................................................................................................................AGATG-G-A-CTT-ACTTA-CACAGCAGG 8407
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 8909
MND-2.GA.x.M14 ........................................................................................................................................................................AG 8840
MND-2.x.x.5440 .....................................................................................................................-CGGG-T-TAA-GCACCAGCAGGA-GTA-C-CTCC-CT-AGAA--A-AGCAAC 8598
MNE.US.x.MNE027 ..................................................................GGGACAGAAAT-CAATCAG-G-C-GTTTA--AATA-TC---GGAA-A---CA-CTGG-G-GA-G-A--AATT-GCATA--GA-A-CA-AA--TGG---A-ATA. 8823
MON.CM.99.L1_99CML1 ..........................................................................................................................................GG-C--A---GGCAA-CAACG-CGGCAAC--. 8819
MON.NG.x.NG1 ..........................................................................................................................................GG-GC-G--CCACCGCT-A-A-CGCCGCC-AA 7445
MUS-1.CM.01.CM1239 ..........................................................................................................................................-G-A------GAGCGGC-ACT--TC....... 8774
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ..........................................................................................................................................-G-AGC--G--A-AG-C--GTG-TA....... 8805
MUS-2.CM.01.CM1246 ..........................................................................................................................................--AC-AGGGCCGCAGGCAA-T--TA....... 8870
MUS-2.CM.01.CM2500 ..........................................................................................................................................GG-A--T--C-A-AA---A-T--TA....... 8826
OLC.CI.97.97CI12 ...................................................................................................G-ACCAGCA-......-AAAC---T-TG-C-AT-GAGT-TTTA-TG-C-GGG-AC................ 8372
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .................................................................................................................................--G-GGGTTT-C--TAG-A---CAGCAGT-AGTA-A----A 8322
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .................................................................................................................................G-G-GGA-T--CA-TAG-A---CAGCAA-GTGTA-A----A 8394
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .....................................................................................................................A-G-GGCAT-AC----GAA--GCAAGCTTCA-T--AT-AC...-T--ACTGG- 8502
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................AGG-G-GTTT-CA-T--A-A--CAGC-GT-A-TGG 8570
SAB.SN.x.SAB1 .................................................................................GCA--G---CTCCTCTA--A---A-..................G-A--T-T--AA-TG-AACATC-AGG-AG-CAG...CCCT-GTGG- 9155
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................--GGCAAACTTATT---AGGGG-A-TTTA--A-T-CT-C-T-GAA--A-C--GT--AAG-A-G--G-AAACT---GTA--GGA 8470
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......................................................................................GCCACAAAGATACAATCAGGGAGACTT-G--A-T-CT-C-T-GAG--A-C--GC---GG-A-A--A-AAA......TA-AGGC 8382
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ..........................................................................................GCA-AAATACAGCC--GGGGA-T--A--A-T-CC-CAT-GAG--A-C--GC---AG-A-G--A-AAG............. 8407
STM.US.89.STM_37_16 ..................................................................GCCTCAGAGAT-TAAT-A--GTC-ATTTA--AATA-CC-T-GGAA-A---C--C-GC-G-AA-C--T-AGCT-GAATAT-GACAGCA-AAC-TGG---A--TA. 8997
SUN.GA.98.L14 .......................................................................................................................................................................... 9181
SYK.KE.x.KE51 .................................................................................-C-CATCTTGGATCCCAA-AG--AC.........T-T--CTCTGGG--GAA--AATGG-A-GCGGGAGACATCTG-...C--....... 8492
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ...........................................................................GCCCATT-ACC--C-CG--CC--ACAG--AC-GG......GGAC-TTCGGGA---CA--AATTCTCACCTGGAGATAT--TG...C-G....... 8802
TAL.CM.00.266 ........................................................................T-AA--ATGGCA----ACAG-A-C--ACTACATG.....................--CAAGGCATT--CACAAGGAGAG-TTTGGTATG-AAAA-AAC 8732
TAL.CM.01.8023 ........................................................................T--A-GATGGCA----TCCGAC-CAAATTGGATG.....................--GAAGGCACTCTCGGAAGGAGA--TCTGGTATG-AAAG-AGC 8282
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .......................................................................................GAGGG-AAA-A-CA-CC-T..................G-A---AG--AATTGGCAGCTG--GACA--TGG...G---ACTGG. 8967
VER.DE.x.AGM3 .................................................................................GAAGAG-A--G-TAAAATGA-TC--..................G-A---AG--AATT-CAAGAAGGAGATAA-TGG...G---AATGG. 8478
VER.KE.x.9063 .................................................................................GAAGAGGA--G-CAACATGA-TC--..................G-----AG-CG-CTGCAAGAAGGAGAC-A-TGG...G---AATGG. 8980
VER.KE.x.AGM155 .................................................................................GAAGAG-A--G-CAACATGA-TC--..................G-A---AG-CGTCT-CAGGA-GGGGACCA-TGG...G---AATGG. 8957
VER.KE.x.TYO1_patent .................................................................................GAA-CA-A--G-CAACATGA-G-A-..................G-G---AGG-GGCTTCAAGAAGGAGACA-CTGG...G-A-AGTGG. 8941
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................................... 8923
WRC.CI.98.98CI04 .....................................................................................................................................................................A-AAG 8964
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .....................................................................................................................................................................A-AAG 7860
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H1B.FR.83.HXB2 GTGCCTGGCTAGAAGCACAA.........GAGGAGGAGGAGGTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAAGACCAATGACTTACAAGGCAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACTCCCAAAGAAGACAAGAT 9120
Nef C__A__W__L__E__A__Q__.__.__.__E__E__E__E__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__R__P__M__T__Y__K__A__A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__S__Q__R__R__Q__D_
H1A1.UG.85.U455_U455A ----------G-----G---.........-----A-GA--C--A--C--C-----T-GG--A--------------------------T---------T-T-----C---TT---------------------------T---T----------A--G-A---------A 8571
H1C.ET.86.ETH2220 ----------G-----G---......GAG-----A--A-----A--C----------G------------------------------T--------AT-C-----C----T-------------------------------T-----T-----A-G-A---G--G--G 8520
H1D.CD.84.84ZR085 --------G----------G......GAA-----C-----------C----------G--------------------------------------------------------------G-A-----------------------G--T-------G-A---------- 8668
H1F1.BE.93.VI850 TG--------G---------.........-----------A--A--C----------G-------------G-------------C--T-----------------C--T---------------------------------T-----T-----A-G-A----GG---- 8397
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----------G---------......GAG-----CTCA--A--A--C----------G---A--A--------G-------------TT----GT---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G-A---------G 8562
H1H.CF.90.056 CC--------G---------......GAG--C-G------A--A--C----------GG--------------------------C--T----G----T-T-----C-----T--------------------------T---T-----T-----A-GCA------G--C 8443
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----------G---------.........ACA-----------A--A----------A-------A----A--------------A-------G------T---------TT---------------------------T---T-----T-----A-G-A---------G 8418
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----------G--------G.........-----A-----A--A-------------G------------A-----------------T---------T-T-----CG--TT---------------------------T---------T-----A-G-A---------A 8307
H1O.BE.87.ANT70 T---A-TC------AGT--CCAAGAG.........--A--A--A-----------AG-------A--G---C----G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A------------T-----T-------T-A----GC---A 9206
H1O.CM.91.MVP5180 T---A-TC-----CAGC--CAAAGAT.........-----T--A--C--C-----A-G------A--G---C----G--------C-TT--A-----CT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-AG---GC---A 9229
H1O.CM.94.BCF06 T---A-TT------AGC--CACAGAA.........--------A-----C-----A--------AA-G---C----G-----A--C--T--A------T-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-AG---GC---G 9268
H1O.CM.96.96CMA102 T---T-TT------AGT--CCAAGAT.........--A--A--A-----C-----A-GG-----A-----------G--------C-TT--A-G---AT-C--C--CG--TT------------------A--------T---T-----T------C-GA----GC---G 8711
H1O.CM.98.98CMA104 T---A-TTT-----AGT--CCAAGAT......--A--T--A--A-----C-----A-GG-----A------G----G--------A-TT--A-G---AT-C--C--C---TT------------------A--------C---T-----T----AG-TGC----GC---A 8710
H1O.CM.99.99CMU4122 T---A-TC------AGT--TTCAGAT.........--A--A--A-----C-----A-G------A--T---G-------------C-TT--A-----AT-T--C--C--TGT---------------T---------------T-----T----T--TG-G---GC---G 8676
H1O.CM.x.pCMO2_3 T---A-TC------AGC--CCAAAAT.........--A--A--A-----C-----A-G------A--G---CC---G--------C-TT--A-----AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T------CTGCG---GC---G 9237
H1O.FR.92.VAU T---A-TC----G-AGC--CCAGGGT.........A-A-GAA-A--G--C-----A-G---C--A--G---C----G--G-----C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-A----GC---G 8778
H1O.SN.99.99SE_MP1299 T---A-TC------AGT--CCAAGAT.........--A--A--A--C--C-----A-G------A--G---C----G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-A----GC---G 9268
H1O.US.99.99USTWLA T---A-TC--------CT-CCAGGAT.........-----C--A-----C-----A-G------A--G---C--CAG--------C-TT--A-----ACAT-----C--T--T--------------C--A--------T---------T-------T-A----GC---A 8677
H1O.US.x.I_2478B T---A-TT-----GAGC--CCAAGAT.........--A--T--A-----C-----A-----C--A--G---C----G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-T-----GCA----GC---G 9334
H1N.CM.02.DJO0131 TA--T---G-----------......GAA--A--A-G---A--A--C--------ACGC-----------A--G--G--------C--T--A--G-----T------TC-TT-------------------------------------TGG---AG--A---G-----C 8595
H1N.CM.95.YBF30 TA--T---------------......GAA--A--A-----A--A--C--------ACGC-----------A-----G-----A--C--T--ACAG---T-T------TC-TT------------T---------------------G--TGG---AG--A---G------ 8710
H1N.CM.97.YBF106 TA--T---------------......GAA--AS--...-----A--C--------ACGC-----A-----GC-G--G--------C--T--A--G---T-T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG--A---G-----A 8653
H1P.CM.06.U14788 TG----TCT-G--T--T--TGAGGAA.........--A--A--A--R--C-------GG-----A-----C------TGC-----A-----------AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T--G--T----A-CTGAG---GC---G 8723
H1P.FR.06.RBF168 TA----TCT-------T--TGAAGAC.........--A--A--A--A--C-----Y-GG-----A-----CR-------C-----A-----------AT-T--C--C---TT------------------------R--T---T-----..................... 8654
CPZ.CD.06.BF1167 A--TA-TA-A-C-TT--GG-GACCAT...ACA--A--A-CA--A--C--C-----A-G------A--G--AA-G-----T-----AG-A--ATTG--A-----C--CTCATGG---------------------------------TA-TGG--T-C--AG---GC--CA 9312
CPZ.CD.90.ANT TCA---ATTC-----AT--TACAGAG.........--A-G-ACA--C-----T--G-G------A--C--CA-G-----C-----AG-A--ATT---------C--GTCATGN--------------------------TN--------T-NN-A-TT-A----GC--C- 8574
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 TA--A----------A-ATGCAGGGA...C-T--A--------A--C--------T-G---A--A-----CC-T-----T-----A-TT--A-G----T-T---T-AG--T--------------------------------------T-----AG------------G 8713
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 TA--T----------AG---AAAGAG.........--A-CA--A--C--------ATGT-----------A--------------A-----A-A----T-T------TC-TT--------G-------------------------G--TGG--AACC-AG--------A 8627
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 T-------T----G-AG---AGGGAC.........--A--A--A--A--------A-G---C--A--G--------G--C-----C--T--A--G--CT-T-----------------------------------------------CT-------------G-----G 8655
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 TA--T----------A-ATGCAGGAT.........--A--A-----A----------A---A--A--G--C--------T-----C-TT----GT--CT-T-----CTCT---------------------------------T----CTGG--AAGG-A------G--G 8653
CPZ.CM.98.CAM3 TG------T------A-ATGCAAGAA...C-CA-T--A--A--A--C--------T-G------A------C-T-----T-----C-TT--A------T-T---T-A---------------A--------------------------T-----AT--NNNNNNNNNNN 8563
CPZ.CM.98.CAM5 TG------T------A-ATGGAAAAT...C-T--A--A--A--A--C--------T-G---C--------CC-------------A------CA----T-T---T-A------------------------------------T--G--T-----AC--A---G-----G 8866
CPZ.GA.88.GAB1 TA--T--------G-A-ATGGACAAT.........--A--A--A--A--C-----A-G---A-----T--AACG--------------T--A------T-T------TCA---------------------------------T--G--T-----AGG-----------G 9193
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 T---A----------A-ATGGAACAG.........-----T--A--G--------A-G---------------------------A--T--A-----CT-T-----C------------------------------------T--G--T-T---A-G-----------G 8531
CPZ.TZ.00.TAN1 TA-AA-ACTCT-C--AC--TACTGAA.........--A--A--A-------------G---AGCA-----CA-G-----C-----AG-G---CT---AA-------GTCATGG--C-----------------------T------T--TT---T-C--A----GC--CC 8806
CPZ.TZ.01.TAN2 TA-AG-ATTCT-C--AC--TACTGAG.........--A--A--A--G--------T-G---AGCA-----CA-G-----C-----AG-A--ACT---A--------GTCATGG--C-----------------------T---T--TA-TT---TAC--AG---GC--CC 8826
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 A--TTGCC-ATT-CT-T---GACCAT...ACA--A-----A--T--G--C-------G---AGCT-----AA-G-----C-----AG-A--ATT---AAC------GTCATGG--C-----------------------T---T-----T----TAC-C-T---GC--C- 8797
CPZ.TZ.09.UG38 TAAAT-ACTCTC-T-AC--CTCTGAA.........-----A--C--C--C-----T-GG--AGCA-----AA-G-----C-----AG-A--ACT---A--------GTCATGG--CC----------------------T---T--CC-TT----AC--AG---GC--CC 8756
CPZ.US.85.US_Marilyn TG--A---T----T-AGATGACTAAT...C-T--AAGT--A--A--C--C--T--TCGC-----A-----A-----G--C-----------ACA---AT-C---T-AG--TT-------------------------------T--G--T-T---AG------------G 9159

Premature stop in SMM239 3’ LTR U3 start
MAC.US.x.239 ..-ATGA-TA-..................--T--T--CTT---A--GG-AT----G-GG--AA-A--T--CC-----A------G------ATTG--AA----CA-GTCT--T---A--------------------------A-TTA-T--AGTGC---------TAGA 9496
Nef .__D__E__*__.__.__.__.__.__.__D__D__D__L__V__G__V__S__V__R__P__K__V__P__L__R__T__M__S__Y__K__L__A__I__D__M__S__H__F__I__K__E__K__G__G__L__E__G__I__Y__Y__S__A__R__R__H__R_
H2A.DE.x.BEN ..-AT-CTGAT..................--T--T--CCTAA-A--AG----T--T-----AAGA-----ACGG---GA------C--T--ATTG--AA-----A-GTCA--T---A----------A---------C-----A-GT--T--AGTAGG--G-----TAGA 9539
H2A.PT.x.ALI ..-AT-TAGAT--T...............--T--TAGCCTA--A--GG-CT-T--------AAGA----AA------A-------A-----ATTG--A------A-GTCA--T--AA---------G----------------A-GT--T--AGTG-G--------TAGA 9538
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ..-AT-CAGAT..................--T--T--CCTA--A--GG-C--T--------AAGA-----A------GA------A--T-G-TTG--AAG----A-GTCA--T--GA----------------------------GTA-T--AGTG-T--G----GTAGA 8978
H2B.CI.x.EHO ..-AGGATGAT..................-----CA-T--A--A--GG-C-GT--A-G---CGG---C--AC-G--G--------A-T---ACT---A-----CA-GTCT--T-------------------A----------A-TT-CT-TAGTG-G-----G--TA-A 9426
H2B.GH.86.D205_ALT ..AGTGATGAG..................--C--T--A-T--GA-CCA-ATGTAAG--C--AATA-----AC-G-----------A-----ACT---A-----CA-GTCT--T---A--------C-----------------A-GTA-T-TAGTG-G--------CAGA 9452
H2G.CI.92.Abt96 ..-ATA-TGAT..................--TA-T--CTTA--A--AG-A------TAC--CA-A--C--GC-----GT-----G------ATTG--AA----CA-GTCA--T---A--------------------------A-TTA-T--AGTG----------TAGA 8924
H2U.FR.96.12034 ..-ATGAAGA-..................--TA-T--TTTA--A--AG-AG----A-G---AAGA---G-AC-G---A-------------ATTG--A------A-GTCA--T---A----------A-----------T---A--T--T-T--T--G--------TAGA 9020
COL.CM.x.CGU1 CA-AGGACG--..................--A--T-TA--A-CA--A-G-TAT--G-TGT---GAC-G--AG--C---AGGC---CATT---CT-CTG--G--CA-CTCTTG------G-----------T--------G---A-T---AGAA---CTGAG---G-T--C 8359
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 A-TTTGAC.....................C-AC-A-----A-----A-----T----A---CAG---C--AA-T---GACCCC--C--T--ATT-ATGA----CTACTCT--T-----------------T--------G-ATA-TT--T----AGCC--G--G--T-CA 8858
DEB.CM.99.CM40 ACTTAGAT.....................C--ACA--A-CA--A--C--C-----ACGC--C------T-CA-CC--GACCCC--A--T---TT-ATGA----CTACTCT--T-----G-----------T--------G-ATG-TT--T----TGCC-----G--T-C- 8761
DEB.CM.99.CM5 --TATGAT.....................-----AC-T-G-A-A--C---G-T----G---AAG---C--AA-T--GGA-CCC--------ATTGATGA----CTACTCT--T-A---------------T--------G-ATA-TT--T----TGCT--------T-C- 8688
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 TACA-CAATAT-TG-T-G-C...CATGAT--T--A--A--A--A--C--------ACGG--A-GACG---AC-GCACG--CC---C--T--A-ATATGA-----A-GTCT--T-----G-----------A------C-G-ATA-TT--T--AGT-C------G--T-C- 9114
DRL.x.x.FAO CA-AAGAAGA-C--C-CTC-...GAAGAA--A--A--A--A--A-----------ATGT-----ACGC---------GAGCCA--C-----A-ATCTA-----CT--TC------------G---------------A-----A-TTGGTGG--T-TC------G--ACA 8832
GOR.CM.04.SIVgorCP684con TA--A-TC--------T.........CAT--AA-T-----A--A--C---------GT------A--G--------G--------C-TT--A-GG--AT-T--C--C---TT------------------A------------T--G--TT---T--GGCC---AGT--- 8646
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con TA--G-TC--------T.........CAT--A--T--------A--A---------GY------A--G--------G--------C-TT--A-GG--AT-T--C--C---TT-------------------------------T--G--TT---T--GGCC---AGT--G 8701
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..-ATGATGAT..................--A--A--A...--A--C--C--T--GCA-----GA--C--C-------AG-----C--T--ATT---A--G--CT--TC-------------TC---------------T---A--TA-T----TG--------G--A-G 8971
GSN.CM.99.CN166 -A-GAA-C--C..................------T-T--ACCATCA-GC-----A-G---A-G------AC-T---GACCCC--C-----A-TCATG--G-----CTCT--------G-----------A--------G--CA-GT--T---GTG-GGAC--G--CC-G 8940
GSN.CM.99.CN71 AAAAT--CA-C.....................--TT-T--ACCATCA-GC-----G-G---A-----G--GC-T---GACCCC--C-----ACTTATG--G-----CTCG--------G-----------A--------G-CCA-GT--T-T-GTG--GAT-----CC-A 8937
LST.CD.88.SIVlhoest447 ...............................................................................CCCT--C--T---A-TCTGA----C--CTCA--T---A-------------T---------------TA-TGG-----G--------G--C 8126
LST.CD.88.SIVlhoest485 ...............................................................................CCCT-----T---A-TCTGA----C--CTCA--T---A-------------T---------------TA-TGG-----G--------G--C 8123
LST.CD.88.SIVlhoest524 ...............................................................................CTCT--C--T--AA-CTTGA----C--CTCA--T---A-------------T---------------TA-TGG-----G-----GA-T--C 8126
LST.KE.x.lho7 ...............................................................................CCCT--C--T---A-TCT-A----C--CTCA--T---A-------------T---------------TA-TGG-----G--------G--C 9201
MND-1.GA.x.MNDGB1 A-C-AGAAGAG..................-----A--A...--T--A-----T--GTGT-GC--A--TT-C------GTGCCAT-A-----A-ATCTGA----CT-CTCT--T---A---------------------G----A--TA-T-TAG-AGG------G----A 8556
MND-2.CM.98.CM16 ....-GAAGAG..................--A--AAC-......--C--------ATAT--A---TGC--AG-----GA-CCC--C-------ACTTG--T---A-GCC----------------------------------A-TTGG--T--TA--------G----G 9051
MND-2.GA.x.M14 TA-ATGATGAGC--...............A-A--A--A...AG---C--------TTAT--CACACAG---G-GC-TGA-GCA--C-----AAACCTGA-----A-GTC----------------------------------A-TTGGTT---TAG-------G----G 8992
MND-2.x.x.5440 CAAGTGATGA-..................-----A---...--A--C---------TAC--AAC-CAG--AG-GCCTGA-GCA--C-------ACTTGA----CA-GTC----------------------------------A-TTGGTGG--TA--------G----G 8747
MNE.US.x.MNE027 ..-ATGA-GA-..................--T--T-GCTT---A--GG-A-----G-GG--A-GA--T--C------G-------------ATTG--A------A-GTCT--T---A--------------------------A-TTA-T--AGTG----------TA-A 8973
MON.CM.99.L1_99CML1 ........--G--C-AC......GACGAC--C--C--C-GT--C----G------A-GG--C-GA--T--GC-TC-CGACCCT----GG---CTCATGA-G--C--CTCT--T-A---G-----------A-------G--A-A-GT--T---GTG--GAC-----TAGA 8975
MON.NG.x.NG1 CCA-TGTCG-T--T-ACGCC...GACGAG--CC-A--TTT-CCT--C-G---G--TCGC---AT---G--AC-T---GACCCT--A-GG---ATCATGA-G--C---TCT--T-----------------A--------TAA---GT--T---GTGTWGACC-Y--TC-A 7612
MUS-1.CM.01.CM1239 ..........................GAA--AC-T---...CGTTCA-GC-----GCGG--G-GA--G--CC--C-GGATCCC--A------ATGATGA-T--C--CTCT--T-A---------------A------------A-GT--T-T-GTG-GGA------CC-A 8915
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ..........................GAA---C-T---...CGTACC-GC--G--GCGT--GAG---G--AA-CC-TGACCCC--C------CTGATG--G---A-GTCG--T--C--------------A------------A-GT-CGT-AGTAC-GA---G-TCC-G 8946
MUS-2.CM.01.CM1246 ..........................GAA--AC-T---...TGCTCC-GC-----ACGC--GA-A--C--GA-TC-TGATG-C-AC-----ACTCATGA----C--CTCT----A---G---A-----A-A-----A-----AA-GT--GTG-G-AT-GAC----TGC-A 9011
MUS-2.CM.01.CM2500 ..........................AAAA-AC-TA-A...CG-TCG-G------ACGC--G--ACAC--AA-CCAGAACCCC--C--T---TT-ATAA--A-C--CTCT--T-----G-----------A------------A-GT--T--AGTG-GGA------CC-A 8967
OLC.CI.97.97CI12 .....ACTGAC..................AC---T--TCT--AA--A--------G-AG--------G--AG-GC---A-GCC-----T---A-TCTAA-T--G--CTCG--T--------------------------G---A-GTA-TGG--A-CT-----GG-GA-- 8519
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 TG-AT---TAT--G-AG.........ACA--T--CACCTT---A--A----------AG--A--A-----A------G------G--T---ATTG--AA----CA-GTC----------------------------------A-TTA-T-T--AAT---------TAGA 8483
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 TA-AT---TAT--G-AG.........ACA--T--TACCTT---A-----C-----G-A---A--A-----A--------T-------TT--ATTG--AA-------CTCA--T------------------------------A-TTA-T-----ACC--G-----TAGA 8555
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 A--AAGATACT..................--T--CACCTT---A--A--------G-A------A-----AC-T----------G-------CT---AA----CA-GTCT---------------------------------A-TTA-TGGAGTATC---------AGA 8654
RCM.NG.x.NG411 A---AATAGATTGGTATG--...GATACA--T--TACCTT---A--G--------G-G---A--A--C--CA----G------T-------ATT---AA-------ATCT---------------------------------A-TTA-TT---AG----G---AGGCGC 8737
SAB.SN.x.SAB1 A--ATGA-GAT..................--A--A--A...--A--C--------A-GG---TGCT----AC--C--G-------A--T---TTG--AA----CT--G-----------------------------------A-TTA-T--AGTG----G---A-GA-G 9304
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -ACAA--CA-GA-TAATGT-GGTGAAGAT--TA----CCTA--A--AG-AG-T--G-G---AA-AA----AC-G--GGA------------ATTG--AA----CA-GTCT--T---A------.---A---------------A--TA-T--AGTG-G--G-----TA-A 8639
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 AACAAAATA-G--T-ATGT-GATGAGGAA--T--T---CTAA-A--AG-GG------TGAA-AGAA-C---C-----G-----T----T--ATTG--AA----CA-GTCA--T---A--------------------------A-CTA-T--AG---T--G-----TAGA 8552
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .G-AGAATA-G--T-ATAT-GATGAGGAA--T.........--T--GA-AG----A-GG---A--A----A-----GG-------A-----ATTG--AA----CA-GTCA--T---A--------------------------A-TTA-T-TAGTG----------TA-A 8567
STM.US.89.STM_37_16 ..-ATGA-GA-..................--T--TA-TCTA--A--AG-AG----ACAT--AAGA--C--AC-T--GGA-------------TTG--AA----C--GTCA--T---A-----AGC------------------A-TTA-T--AGTG-G--------TAGA 9147
SUN.GA.98.L14 ...............................................................................GCCA--A--T---CAGCTAA-------CTCA--T---A-------------T--------------CTGGT-----AG--CC---G----A 9272
SYK.KE.x.KE51 ..-ATGA-GG-..................--T-----TCTA--A--C-----T--TTT---A--A-----C--G-----CT-A--------ACTT--CA-------CTC---T---A-----AG------A------C-G--CA-GT--TT--GT----AG-----T--G 8642
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ..-ATGAAGG-..................--CACA-GTCTC--A-----C--T--GTGT-----AAC---AC-C---A--T-A--C-----ATTG--AA----C--CTCT--T---A-----A-C-----A------C-G--CA-G-A-T-T-GTG---AG---G-T--A 8952
TAL.CM.00.266 AA-AAGAAAAT..................--CAT---ACTA-----C--C--T--G-GG---A-A--T--G--G---A-CTGT-----T--ACT--G-A----CT-CTCGTT------G-----------A------A-G---A--T--T--AA-A--C-T--G--T-CA 8884
TAL.CM.01.8023 AA-AAGAAAAT..................--CAT----CTT--A--C--------A-GG-----A--T--A--G--G--CTGT-A------ACTG-G-A----CT-CTCGTT------G--------A---------A-G---A--T--T--AA-A-C-----G--T-CA 8434
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ..-AACCAGAG..................--A--A--A...-----C--------A-G---A-GA--G----------A------A--T---TTG--A------T-CTC---------------------A--------G--CA--TA-TGG--A-C--AG---G-GC-A 9114
VER.DE.x.AGM3 ..T-TGATGA-..................--A--T--A...--A--A--------A-G---AAGA--G--GC------A------C--T--ATT---G--G--CT--TCG-----------------------------T---A-TTA-T-----G-C--G--GA-TC-G 8625
VER.KE.x.9063 ..T-AGATGAT..................--A--T--A...-----A-----T--A-A---AAGA-----A--G--G-A------------ATT---A--G--CT--TCG--------------------A--------T---A-TTA-T-----G----G--GA-TAGA 9127
VER.KE.x.AGM155 ..T-AGATGA-..................--A--T--A...-----A--------A-G---AAGA--G--AC------A---A--A-----ACTT--A------T--TCG--------------------A--------T---A-TTA-T-----G-T--G---A-TA-G 9104
VER.KE.x.TYO1_patent ..T-GGATGAT..................-----A--A...-----A--------G-G---AAGA-----C-----G-A---------T--ACTT--A--G---T--TCG--------------------A--------T---A-TTA-T-----G-T--G---A-TA-G 9088
WRC.CI.97.97CI14 .-AGTGATGA-..................--T--A-GA...--A-----------A--T-----A--T--CA------A-CCA----TT--ACTGCTA-----C--CTCG--T--A--T-----------A--------G-ATA--T--TGG--AGCG------G----A 9071
WRC.CI.98.98CI04 A-AGT-CTGAT..................--T--A--A...--A--C--------TCAT--------T--AA------A-GCT--A-TT--ACTGCTA--------CTCG--T--A--T-----------A--------GTATA--T--TGG--T-CT------G----A 9113
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ACT-A-CTGAT..................--T--T-CA...A-A--A--C--T----G---A--A--T----------AGGCA--A-T----ATCTTA-----C--CTCT--T--A--T-----------A--------G-ATA--T--TGGAGT-CT------G----A 8009
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Nef premature end in HXB2
H1B.FR.83.HXB2 ATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGG.....................GTCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAGGCC...AA 9266
Nef _I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P__G__.__.__.__.__.__.__.__V__R__Y__P__L__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__A__.__N
H1A1.UG.85.U455_U455A ---------------G----T-----------A-T-----------G------T-----------------A.....................A-------C-----A--A--------------------------------T----C-G-AG----G--A--T...-C 8717
H1C.ET.86.ETH2220 --T------T-----G----TA------------T-----------G---A--------------A------.....................-------------------------------T------------------C---AG-G-AG-G-----AAT-...-- 8666
H1D.CD.84.84ZR085 -----------T---G------------------T-----------G---A---------------------.....................A-----------T-A--------G-------T-G----------------T-----GGT-G-----A-----...-C 8814
H1F1.BE.93.VI850 -C-------------G-T----------------------------G-------------------------.....................A-------------------G----------T------------------T-----AG--G-G---A-----...-- 8543
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --------C------G-----A-T--------A--------A----G------------G------------.....................ACT----TC--C-------------------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A---...-- 8708
H1H.CF.90.056 ---------T-A---G----TA----------------------C-G-------------------------.....................-AG----T---C-----------G-------T---------------AA-T---C-GG--G-----C-----...-- 8589
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---------------G-TC-TA----------T-----------C-G---A---------------------.....................A-------C---T----A--------------------------------T---AGCG-AG----G--A--T...-- 8564
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---------------G-T--T-----------T-T-----------G---A---------------------.....................A-------C--------------G--------------------------T----CAG-AG--------A--...-C 8453
H1O.BE.87.ANT70 -----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-----------G------------------A-----A.....................AC---G-TC--------A----------TG-TT--A-----------GTCAGA---AG--GC----AGACTAGGA-- 9355
H1O.CM.91.MVP5180 -----G-----C-----A--T-----T--G--A-T-----------G----TGT--------G--A-----A.....................CCT----TC--------A----------TG-TT--A--G--------GTCAG----AG--GC---GAGACTGGGT-- 9378
H1O.CM.94.BCF06 -----G-----T---G-AC-T-----T--G--A-T-----------G---A-----------G--A-----A.....................CCT-----C--------A----------TA-TT--------G-----GTCAG----GG--GC---GAGACTGGGC-- 9417
H1O.CM.96.96CMA102 -----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-C---------G------------------A-----A.....................AC------C--C-----A---------CCA-TT--------------GTCAGA--CCG--GC------ACTGGGT-- 8860
H1O.CM.98.98CMA104 -----G-----T---G-GC-TA----T--G--A-T-M---------G------------------A-----A.....................AC-----TC--C-----A---------ATG-TT--------------GTCAGA--C-G--GC------ATTGGGC-- 8859
H1O.CM.99.99CMU4122 -----G-----T-----A--TA----T--G--A-T-----------G------------------------A.....................ACT----TC--------A-----G----TA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC------ACTAGGA-- 8825
H1O.CM.x.pCMO2_3 -----G-----T-----AC-T-----T--G--A-T-----------G------------------A-----A.....................ACT----TC--------A-----G----TA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC------ACTAGGA-- 9386
H1O.FR.92.VAU ---T-A--C--T---G-GC-T-----T--G--A-T-----------G---A--------------A-----A.....................AC-----TC---T-A--A---------CTA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC-----CACTGGGC-- 8927
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T-----------G----GG------------A------.....................CCA----TC--------A-----G----TA-TT---T----------GTCAGA--C-G--GC---G--ACTAGGA-- 9417
H1O.US.99.99USTWLA -----G-----C---G-A--T-----T--G--A-T-----------G------T-----------A-----A.....................CCT-----C--------A-----C---CTA-TT---T----------GACAGA-C-AG--GC----C-ACTGGGC-- 8826
H1O.US.x.I_2478B -----G-----C------C-------T--G--A-T-----------G------------------------A.....................AC---G-TC--------A----------TA-TT--------------GACAGA----G--GC-A--AGACTGGGA-- 9483
H1N.CM.02.DJO0131 G-TT-A-----C---G-T--T-------------T---------C-G------------------------A.....................ACT----TC--C-----------------T-T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG----------T...-- 8741
H1N.CM.95.YBF30 --T--A--C--C-----G--T------------AT-C-------C-G---T--------------------A.....................A-T-----C--CG-A----------------T---A---------T-GTCAG-T--AG-AG----------T...-- 8856
H1N.CM.97.YBF106 --T--A--C--C---G-T--T-----------T-T---------C-G------------------------A.....................--T-----C--CY--TG--------------T---A---------T-GTCAGAG--AGCAG-------A--T...-- 8799
H1P.CM.06.U14788 -----A-----C--------T-----T--G--A-T---------C-G------T-----T-----------A.....................-AA--------C-----------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AGCT--G--AATGGGAG- 8872
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
CPZ.CD.06.BF1167 --A--A---ACC-----G-TTA----T-----AATA----------G------T-----------------A.....................--T--------T---TGTAGA--T----TA-TT---T---------CA--C---CCAG-AGAG--T--AAGGAAT.. 9459
CPZ.CD.90.ANT -----A---A-------G-TTA----C--G--AAT-----------G------T------GA--A------A.....................--T-----------CTGTAGA--------T-TT---T----------A--A...TCACCACCT--T.........G- 8711
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---T-G-----C---G----T--T--------A-T-----------G------T-----------A-----A.....................--------------A--A-----G-------TT--A--G--T---C-GACA-----AG-AG-G---A-A---...-- 8859
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --T--A--C--C---G-T--T--T--T-----AAT---------C-G------------T-----A-----C.....................--------C--C-------------------T-------------C-GTCA--T--GG--G-------A--T...-- 8773
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----------C---G----T--T----------T-----------G---A--------------A------.....................--------C--GG-------C--C-------T---------G--T--A--T---ACAG-TG-G--G--A--A...-- 8801
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------T-A---G-T--T-----------T-----------C-G---A--------C--G--------A.....................--GC-C--C-----A-----C--G-------TT--A--G--C--TT-GCCA--T--GG--G-G--GA-A---...-- 8799
CPZ.CM.98.CAM3 NNNN-G----ACG--TA---T--------G----T-----------G------------------------A.....................--------C-----A--A-A---GG------TT--A--G--T---C-GACA-----AG-AG-G---C-----...-- 8709
CPZ.CM.98.CAM5 -----A-----C---G-T--T--------G--AATT--------C-G------T-----------------A.....................--------C-----A--A-------------T------G-----TC-GACA-----GG-AG-G--GA-A---...-- 9012
CPZ.GA.88.GAB1 --------C--C---G----T-------------T---------C-G-------------A----A-----A.....................ACA----TC-----CTGT-------------T---A-----G--CC-GACAGAG--GC--G-----C-A---...-- 9339
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----G--C--C---G-T--T--T--C-----A-------------G-A-T-----T--T--T--A-----A.....................--GC-T-----GT------A-----------T---------G-----ATCA-----GGCAG-------A---...-- 8677
CPZ.TZ.00.TAN1 -----A--CACC-----G--TA-T-----G--TGT---T--A--C-G------------C--T--A-----A.....................A-------C------TGTAGG-------TA-TT---T-G-----G--A--C---CCAG-AGAT.............. 8941
CPZ.TZ.01.TAN2 -----A--CACC-----G-TTA-T--------AATA-----A--C-G------------C--T--A-----A.....................--------C--G--A---AGG------CTG-TT-----G--------A--C---CCAG-AGAT.............. 8961
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----G---ACC-----G--TA----------AGTA-----A--C-G------T-----C--T--------A.....................--A-----C-----CTG-AGA--G----TA-TT--------------AACT---CC-G--GAC--T--AAGGAAC.. 8944
CPZ.TZ.09.UG38 ---T-A---A-------G--TA-T--------AATA-----A--C-G------------T--T--A-----A.....................A-------C-----ATG-AGA--G---CTG-TT--A--G--------A--C---CC-G-AGAT.............. 8891
CPZ.US.85.US_Marilyn -----A-----C---G-T-----T--------AAT---------C-G------T-----C--------T--A.....................--A--------C--A--A-A---G-------TT---T----C--TC-CACAGA---GG-AG----GC-----...-- 9305
MAC.US.x.239 ---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G-----AT-A-A--A----G----G-T-----CT----A-----A.....................A-T-----C---AA---A-----C---CTA-GG--AT----C--T--AA-T...-TATCAGAT--G-CACAG...G- 9639
Nef _I__L__D__I__Y__L__E__K__E__E__G__I__I__P__D__W__Q__D__Y__T__S__G__P__G__.__.__.__.__.__.__.__I__R__Y__P__K__T__F__G__W__L__W__K__L__V__P__V__N__.__V__S__D__E__A__Q__.__E
H2A.DE.x.BEN -----A--CA-A-ACC-AG-AA-AGAGG----GATAA-A--A----G------T--T--T-AT--------A.....................--A--G--C---A--TA---C--G---CTG-GG---------T----A--A...CTCTCACA---G-CA-AG...G- 9682
H2A.PT.x.ALI ---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G----GATAA-T--A----G---------T--T-AT--------A.....................A-A--G--C--GA--TT------G---CTG-GG--------------A--T...-TCCCACA-----G--AG...G- 9681
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST G----A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G-G--AATAA-TGGA--C-G---------T--T-AT--A-----A.....................--A--G------AA-TT------G----TA-GG--------------A--T...-TCCCACA---G-GA-AT...G- 9121
H2B.CI.x.EHO --A--A--CACA-ACT-AG-AA-TGA-G-----ATTG-GT---GA-G--------------AT--------A.....................--A--------CAA-TT------C---CTA-GG--------G---A-AA-T...ATG-TAGC----CCA-AG...G- 9569
H2B.GH.86.D205_ALT --AT-A--CACA-ATT-TG-GA-TGA-G-----ATTG-GT---GC-G---A-----T--T-AT---------.....................A-A--G-----CAAATA------T---CTG-GG-----G--------A---...-TGCCAGC--CGACCCGA...G- 9595
H2G.CI.92.Abt96 -----A--CA-A-AC--GG-AA-GGAG-----TATAA-T--A----G------T------G----A-----T.....................A-A---------R----G-----C---CTA-GG--A-----------CAC-...-TCTCTGAT--G-CACAG...G- 9067
H2U.FR.96.12034 ---T-A---A-C-ACT-AG-AA-TGAGG-G--AATAA----A----G------T-----CT----A-----A.....................ACT----GG---A--TG----------CTT-GG-------A------A--T...-CA--TGATA---CACAG...G- 9163
COL.CM.x.CGU1 C-GA-A--G-A--ATGC----ATTGAGTGG----G---AAAA-G--G-TT-G-G--TGA-GAT-A--TG--AGAGGATGGAGCATTAAAAGAG-A----A-G--T---GTTGC-------CTT-GG--AT----CTACA-A---...C-ACTT................. 8509
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---T-G--A---CATGC-C-AA-TGA-TGG--AATAA-A----G--G--TCC-G-----TGAG--C------.....................A-T--------TAA-TA------G-TCCT--TT--------G-----A---...ATAGCAGACCC---CTAT...G- 9001
DEB.CM.99.CM40 --TT-A--G--TCATGC-C-GA-TGA-TGG--AATTA-A--A-GC-G--TAC-G------AAG--A--T--A.....................--T--G------A-TTA---C--G-TCCT--TT--A--G--G-----A--A...ATAGCAGACCC---TTAT...G- 8904
DEB.CM.99.CM5 --AT-A--AA-CCATGC-C----TGA-TGG--AATAA-A--A-G--G-TT---G------GA---C-----A.....................CCA--G------ACATA------G-TCCTA-TT--------G-----A---...ATAGCAGATCCT--CTAT...G- 8831
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --TT-A--C--C-ATGC-C-GA-TGA---T----T-A-AA-A-GA-G-----C-------GAT--------C.....................A-TC-G--C--G--AGAG-----G-TCCT--GG--AT-G--C--G--GACT...ATAG--GAG---T-T-A-...-- 9257
DRL.x.x.FAO ---T-G-----C-ATGCTC-AA-TGA-TGG----T-A-AAAA-GC-G---A-GT-----CAAG--A--T--C.....................A----G--C---AA--TG-----G-TCCTG-T------G--C--T--G---...-TAG-TGA---TCT--TA...-- 8975
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---T-A--C--C---G-T--T-----T--G--A-----------C-G------T------------------.....................--A--------C-------A-------CTG-TT---T----G-----CTCAGAG-CAG-AGCT--G---ATGGGA-C 8795
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---T-A-----C---G-T--T--T--T--G--A-----------C-G------T--T---------------.....................A-A--------C---------------CTG-TT---T----G-----CTCAGAG-CAG-AGCT--G---ATGGGA-C 8850
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -----GA--T---ATGC--TGA--GAGTGG--AATAA-AGA-----G---AGCT---T-------C--G---.....................A-A--G--C--GAGAGT------C-TC----TT--------C-----G--C...CTGC-TGAG--G-CACG-...-- 9114
GSN.CM.99.CN166 -AGT-G--A-AA-ATGC---T-TGGAGTGG---CTGG-G----GA-G--TCTCA-T---T-----C-----A.....................AC-C-C-----TAC--TACCA----TC---AT-TGT--GCGG-----A-CC...ACA-CTGAG--CTCT-AG...CC 9083
GSN.CM.99.CN71 -AG--A--GAGC-ATTG---TT-TGAGTGG---ATTG-G----GA-G--TCC-G-GG--T-----A-----A.....................A--C-C--C---ACT-TGCCA--C-TC----GGTGCT--CGG-----G-CC...ATG-CTGAG--CTCT-AG...CC 9080
LST.CD.88.SIVlhoest447 ---T-ATG---T-ACTGTG-GA-TGA-TGG--TCT-A-TGGA--C-TCAT--CT------GAT---------.....................ACGC-T-TC---T-AG-A----------TG-GGC----G-A------G-CC...TG-G-TGAGT-CACA-AT...CC 8269
LST.CD.88.SIVlhoest485 ---T-GTG---T-ACTGTG-GA-TGA-TGG--TCT-A-TGGA--C-TCAT--C-------GAT--A------.....................ACAC-T--C---T-A--A----------TG-GGC----G-A------G-CC...TG-G-TGAGT-CACA-AT...CC 8266
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---T-AACA--C-ACTGTG-GA-TGA-TGG--TCT-A-TGGA--C-TCAT----------GAT--A-----A.....................ACTC-T--C-----CG-----------CTG-GGC--T-G-AG-----A-CA...TG-G-TGAGTTTA-A-AT...CC 8269
LST.KE.x.lho7 ---T-AAT---C-ACTGTG-GA-TGAGTGG--TCT-A-TGGA--C-TCAT----------GAT--A-----A.....................ACA-----C--T-----A----------TG-GGC--T---A------G-CT...TG-G-TGAGT-TA-A-AT...CC 9344
MND-1.GA.x.MNDGB1 -----A-----C-ATGCAG-GA-TGAGTGG--A-TTGAA----GA-G---AC-G--T--GA----T-----A.....................AC---------TAA---A-------TCCTG-TT-----G-A------GAGCAG--C--TAGG---T---TAT...GC 8702
MND-2.CM.98.CM16 ---T-G--CT-A-ATGCTC-AA-TGA-TGG--A-T-A-T---ACC-G---ATCT--T--TGAT--C------.....................A-A-----C--GAA---A---A-G-TC-TA-T------TTGC--G--G-CA...-TGCCTCC---CC---AG...-- 9194
MND-2.GA.x.M14 ---T-AA-C----ATGCTC-GA-TGA-TGG--A-T-A-A--A----G---AG-A-----TT-----------.....................A-A-----C--GAA--GA-----G-TC-TA-T----T--A-C-----AC-A...-TACCACC---CC---AG...-- 9135
MND-2.x.x.5440 ---T-G--C--T-ATGCAC-AA--GAGTGG--ACTAA-A---A---G-------------AAG--A--G---.....................A-A--G-----GAA---T--C--G-TC-TG-T------G--C--G--G-CA...-TGTC-CCCCCCCT--AG...G- 8890
MNE.US.x.MNE027 ---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G-----AT-G-G--A----G----G-T-----CT-G--A-----A.....................CCT-----C---AA---A-----C---CTA-GG--AT----C--T--AA-T...-TATCAGAT--G-CACAG...G- 9116
MON.CM.99.L1_99CML1 -AGA-A--G-AA-ATGC---T-TGGA-TGG----TAA----A-GA-G--TAC-A--T--GGA----------.....................-----G--C--GACT-TGCCC--G-TCCTG-GGTGCT-GCGC--G--A-CC...ACC-C-GAG--TTCC-AG...G- 9118
MON.NG.x.NG1 -AGT-A--G-AA-ATGC---TGT--TGTGG--ACTTG-G----GA-G--TAC-G-TT--CY-C--A-----C.....................--GC-G--C---ACC-T-CC---G-TCCTG-GGTGC--GCGT--G--A-CC...ATCC--GA---CTC--AG...G- 7755
MUS-1.CM.01.CM1239 -AAT-G--GACT-AT-C---TGTGGACTGG--AATTG-A--A-GA-G--TAC-G-TT---GAG--C--G---.....................AC-C-G--C---ACACTGCCA--G-TCCTG-GGTGC---AGGGA---C-CC...ATA-CTGAG--CTCT-AG...G- 9058
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -AGT-G--GACC---GC---TGTGGAGTGG--AATAA-A--A-GA-G--T--TG--T---GAT--C------.....................ACTC-G-----CAA--TACCA--C-TCCTA-GGTGT--GAG-GA---G-CC...ATG-C-GAG-GCTCT-AG...G- 9089
MUS-2.CM.01.CM1246 -AA--A--GACT-ATGC---TGTA-A-TC-AAAATAG----AAGA-CA-TA-TA-----GGAT--C-----C.....................AC-C-T--C----G-CAACCA--G-TCCTG-GGTGCT-GAG---G--A-CC...ATG-CAGAG--GTC--AG...CC 9154
MUS-2.CM.01.CM2500 -AAT-G--GACC-ATGCA--TGTGGAGTGG--TCTTA------GA-G--T--TG------GA---C--T--T.....................--TC-C--C--G--T-TGCCA--TGTC-TG-T-TGCT--AGG--T--GC-C...ATA-CTGAGA-CTCA-AA...CT 9110
OLC.CI.97.97CI12 T-GA--T------ATGCT-TGA-TTGTTGG--AATAA-AGG-A-C-TC---GCAACAGAGGAG-TAGA--A-...............GGCACGT-A--GAGA--TAA---GCCA--G----TA-GGG-T--TAGGAG---G--A---TTGCCTGAGACCCTT-AA...G- 8671
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --T--A---A-A-ACT-AG-AA-TGAG--T--AATAA-T-------G------T-----T-----A--T--T.....................CC---G--C--GACCTT---C-------TG-GG-T---G--------G--T...-TG-GTGAT--G-CAAAA...G- 8626
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---T-A---A-A-ACT-AG-AA-TGAG--T--AATTA---------G------T------AA---A-----T.....................A-T-----C---A---TG---------CTG-GG--AT----------A--T...-TG-TTGAT--G-CTAAG...G- 8698
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --AT-G---A---ACC-GG-AA-TGAG--T---ATAA-A-------G---A--------T-----------A.....................A-A---------ACACTG---------CT--GGC-AT-G--G-----A--T...-TATCTGAT----CAAGA...G- 8797
RCM.NG.x.NG411 --TT-A--C--C-AC--GG-GA-TGA---T--AATAA-A--A----G------T-----T------------.....................A-A---------ACA-TG-----C---CTA-GGC-AT----------A--T...-TC-GTGAT----CAA-A...G- 8880
SAB.SN.x.SAB1 ---T-G-----C-ATGCTCTTA-TGAGTGG---ATAG-AGA--GA-G------T--T---GAT--------T.....................AC---G--C---AA-TG--------------TT--A--G-----T--G--C...CTGTCAGAG--G-CTAAG...-- 9447
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -----G---A---ACT-GG-AA-TGAGG----AATAA-A--A----G------T-----CT----------A.....................A-------C---A---TG---------CTA-GG--AT----------GA-C...-TCTC-GAT--G-CACAA..... 8780
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --T--G---A-A-ACT-AG-AA-GGAGG----GATAG-A--A----G------T--T---T----------A.....................A-A---------A--TT-----------TA-GG--A---------A-G--T...-TCTCAGAT----CTCAA...G- 8695
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --AT-G---TCA-ACT-A--TA-TGAGG-----AT-A-A--A----G------T-------G---A-----A.....................A-T-----C---A--TT------C----TA-GGC--T----------G--T...-TCTCAGAT--G-CTAAT..... 8708
STM.US.89.STM_37_16 --AT-G--CA---ACT-AG-AA-AGA-G----GATAG-T--A----G------T------G----A------.....................A-A-----C---AA-CAG---------CTA-GG--A-----------A--T...ATGTCA-AT--G-CACAG...G- 9290
SUN.GA.98.L14 ---T-G---T---ATGCAG-AA-TGAGTGG----T-A-AA---GC-G---AG-T-----CAA------T--A.....................--G---------AA-G-------C---CTA-GG-------C------CACC...AT-G-TGA---CAG--AT...CC 9415
SYK.KE.x.KE51 --T--AC-G----ATT-AA-GA-TGAG--T--TGTGA-AGA---C...ATC-C---T--GAGT--------A.....................ACA-----C--G----T---C--G----TA-GGG-AT-G-CC--TAA---A...ATAG-AGGGT-CTT--TA...G- 8782
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --T---C----C-ACC-AC-GA-TGAG--T--AAT-A-A...--CAG-ATC--T-----CT----------A.....................AC-C-G--C--GT-A-T-----------TA-GGG-A-----T---AA----...ATAG--GG-TGCTT--AG...T- 9092
TAL.CM.00.266 ---T-GA------ATGC-C--A-TGA-TGG---ATAC-G--A--C-G-------------GAG--A-----A.....................ACA-----C---T--TG------TATCCTG-GG--A--CTGC-----A---...ATCC-TGAG--T--CA-G...G- 9027
TAL.CM.01.8023 ---T-AA-C----ATGC-C-TA-TGAGTGG---ATAC-G--A----G----TCA------GA---------A.....................ACA--G--C---T-ATG---C--TATC-TG-GG-----GTGC--C--G---...ATCC-CGAG--C--CA-G...G- 8577
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -----GA----C-ATGC-CTAA-TGA-TGG---ATTA-AGA-----G---AGCA--TT-C--T--------C.....................AC---GA-G--C-GATG---C--C-TT----TTG--T----G--G--A--T...-TCTCCCAG----CCCAG...G- 9257
VER.DE.x.AGM3 -----AA-C----ACGC-CT-A-TGAGTGG--AAT-A-TGA-----G-A-TGCT-GGT--GA---A-----A.....................A-------C---AGATG---C--C-TC----TT--AT-G--------A--C...CTGC-TGAG----CA-AG...-C 8768
VER.KE.x.9063 -----CA-C----ATGCTCTTA-TGA-TGG--AAT-A-TGA-----G-A-CGC--GGT--A----A-----C.....................--A--------C-GCTG------C-TT----T------------G--A---...ATGC-TGA---G-CA-AG...-C 9270
VER.KE.x.AGM155 ------A------ATGC-CT-A-TGA-TGG--AAT-A-TGA-----G-A-CGCA-GGT--AA---A--T---.....................A-A-----C--GAG-TG------C-TC----T------------G----CC...CTGC-TGAG----CA-AA...-C 9247
VER.KE.x.TYO1_patent -----GA------ATGCTCTTA-TGA-TGG--GATAA-TGA-----G-A-TGC--GGT-GAAG--A-----A.....................A-A----TC--TAAATG------G-TC----TT--------G-----G--C...TTAC-TGAG----CACAA...-C 9231
WRC.CI.97.97CI14 --AG-GA-C--C-ATGCAC--A-TGA-TGG--GCTGA-AGA--GC-G---AGCT------GA---A------.....................A-A----GG---AA---A-----G-------GG--AT-G--T-----AC-C...TTC-GTGA----TCA-AT...-- 9214
WRC.CI.98.98CI04 --AG-GA-C--T-ATGC--T-A-TGA-TGG--ACTGA-AGAA-G--G----GCA------GAG--A-----C.....................A-AC-C-GG---AA---A-----C-----T-GG--AT----G--T--G--A...TT--GTGA---GTCTAAT...G- 9256
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --AG-GA-CT-A-ATGC---T--TGA-TGG--TATAG-GGAG-GA-G---AGC------CGAT--A------.....................---C-C--C---AA---A-----C-------GG--AT-G--T-----GC-C...TTC-GTGA---GTCTC-T...-- 8152
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H1B.FR.83.HXB2 TAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGATGAC.........CCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCAC...GTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTCAAG................ 9408
Nef __K__G__E__N__T__S__L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__D__.__.__.__P__E__R__E__V__L__E__W__R__F__D__S__R__L__A__F__H__H__.__V__A__R__E__L__H__P__E__Y__F__K__.__.__.__.__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A -GG-----------A---TC-AC--------A-AT---AA-----AG-A-----T.........GAA----A----------AT-----A---------TAC---G-----AA-A---...AGA--TTAT----------------T--AT--A................ 8859
H1C.ET.86.ETH2220 -G------------A-T-----C-G-------C------------A-----G--T.........GAA--C--------A---A------A---------T-A-------CGCAGA---...A-------C-----A-----------T-A---A................ 8808
H1D.CD.84.84ZR085 -G-------AG---A-T-----C--------A-CT---A------A-----G---.........GA-----AG----------T------A---A-----A-A---------G-G---...AA----AA---AAA-T-----------------................ 8956
H1F1.BE.93.VI850 -G------------A-T-------------CA------AA-----A-----G--T.........GAA--C--------AC-GAG-----A----------A----G---C-GAGA---...A-A---A-----AGA----------T--A-C-A................ 8685
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --------------A---TC-A--------CA-CT---A------A-----G---.........GAA--C---------C-G-T------A--------TA--------CGGAGA---...A-A-------------------------A---A................ 8850
H1H.CF.90.056 -G------------A-------C-------CA-------------A-----G--T.........GAC-G----------C-GAT-----AA--------T--A--------GACA---...T---------TAAA-------------...--A................ 8728
H1J.SE.93.SE9280_7887 -G-------A----A-T--C----------CA-AT---A------A--A--G--T.........GAA--A------------C------A----------TC-------CGGAGA---...A-A----------------------TT-A---A................ 8706
H1K.CM.96.96CM_MP535 AG--------G---A-T--C----------CA-A-A--A------A-----G--T.........GAAC-C------A-A---AT-----A---------TTC-------CGAAGA---...--A--------------------C----A---A................ 8595
H1O.BE.87.ANT70 --C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC-----AT-T--A--T.........A-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--T...--T--TATGATAACT--C--A---CT----C--................ 9497
H1O.CM.91.MVP5180 --C-AAT--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-TAAT-----AGCT--G--T.........G-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GC--AACA--T...A-A----TGC-AAA---C--A---CT----CCCAAG............. 9523
H1O.CM.94.BCF06 -TCGA-T---G-TG-T---C-T-----T--A-CTT-TAATT----TGAT--G--T.........GAAC-C-AG---A-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GCC-CACA--T...--A--T-TGC-AAA---C--A---CT----CCCAAA............. 9562
H1O.CM.96.96CMA102 ---GA-T--T-GGG-T-AGC-CC-G--T--A-CTT-TAAT-----AT-T-GA--T.........AGAC-CG-G---A-A--GA-----CA------T--ATCA-----CA-CACC--T...--T--TAAG-TAACAA-C--A---CT----CTC................ 9002
H1O.CM.98.98CMA104 ---GCAT--A-GAG-T-AGC-CC-G--T--A-CCT-TGCT-----AT-T-GA--T.........G-AC-CG-G---A-A---A-----CA------T--ATCA----GCC-CACC--T...--T--TAAGATAACA--C--A---CT----CCC................ 9001
H1O.CM.99.99CMU4122 ---GT-T-T--CAG-T-AAC-CC-G--T--A-CTT--AAC-----TTCT--A--T.........--AC-CG-----A-AC-GA-----CA------T--ATCA----GCAACATA--T...--T--TAAG-TAACC--C--A---CT----CTC................ 8967
H1O.CM.x.pCMO2_3 ---GT-T----GAG-T-AAC-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T-GG--T.........--AC-CG-----A-AC-GA-A---CA------T---TCA----GCCGCACC--T...--T--TATGATAACC--C--A--TCT----C-C................ 9528
H1O.FR.92.VAU ---GT-T--A-GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT-TAAT-----TTAT--A--T.........-AAC-C-AG---A-AC-GA-A---CA------T--ATCA-----CAACACC--T...--A--T-T-ATAACT--C--A---CT----TCCAAA............. 9072
H1O.SN.99.99SE_MP1299 C--GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T--A---.........AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--T...--T--TATG-TAACCA-C--A---CT---T--CAAG............. 9562
H1O.US.99.99USTWLA ---G-AT--AGGGG-T-TGC-CC----T--A-CAT-TAAT-----T-GT--G--T.........-ATC-CG-----A--C--A-A---CA------T---TCA----GCA-CACC--T...--A---ATG-TAACT--C--T---CT-----TCAAG...AAC....... 8974
H1O.US.x.I_2478B -GTGT-T----GGG-TCATC-CC-G--T--A-CTT-TAAC-----CT-T--A--T.........--AC-CG----GA-AC-GA-A---CA---------ATCA----GCAACACC--T...--T--TAAGATAACC--C--A---CT----CCCAAG............. 9628
H1N.CM.02.DJO0131 -G-------C----ATGC-C-C-----T--CC-AT---AA-----AG-A-----T.........GGAC-C-A-------C-GC-----CA----------TC---G---AGAAGA---...A-A--AA----------------C-TT-A----AACTGC.......... 8889
H1N.CM.95.YBF30 -G-------C----ATGC-C-C--------CA-AT-T-AA-----AGCA-----T.........GATC-T-A---------G-T----C-A---------TC-------AGAAGA--T...--A--AA------------------TT-A----................ 8998
H1N.CM.97.YBF106 -G-------C--T-ATGC-C-CC-G--T--CA-AT-T-AA-----AG-A-----T.........GATC-C-A-C-----C-G-T----C-----------TC---G---AGAAGA---...--A--AAA---------------C-T--A----................ 8941
H1P.CM.06.U14788 ---GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT-----T-TTCA--T.........--TC-T-AG--GA-CC---T-----A----------TCA--T-G-AGAG-A--T...--T---TT-C-AAA---C-----ACTG--T-TTAAA............. 9017
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
CPZ.CD.06.BF1167 ................CTAC-CA-G-------CTT--TCCT----A-GA------.........--TA-TG-----C----G-TA----A-------TCTGAA--G--TAGAAGA---...A-A---A-----AGA-----------------A................ 9585
CPZ.CD.90.ANT -......----GG-A--TAC-CC-C-------CTT-TACA-----AGAT-GA---.........--AC-T-A---GA-C---AGA---GAA-----TGCAA----GATGAGAAGA---...A-T--AA----AAGA--C--T--A--T----GA................ 8847
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -G-------T-C--A--TAC--C-T-----CA-CT---A-----AA--A--A--T.........GAAC-TG-------C--G-TT-----A-A-------A-G-----T--GAGA---...A-T--TA----A-AA-------------A-C--................ 9001
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -C-------C----ATGT-C-------T--CA--T---AA-----A-----A--T.........--A--C-A-------C-G-T----C-C---------TC-------AGAGTA---...AGA--AA------------------T--A-C--................ 8915
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -G-------C----ATGTGC-A-----T---A--T---A---C--ACAA--A--T.........GAAC-C---------C-GAT----CA-----------A-T-G--CC-GACA---...AGA-------------------------A---A................ 8943
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -G-------A----A-T--C--C----T--CA--T---A------A-----G--T.........GA---A--------AC-G-TA----CT-----T---AAG--G--TC-CAGA--T...C-A--AA-----AAA--------A--T-A--GA................ 8941
CPZ.CM.98.CAM3 -G-------T--T-A--T-C-AC-G-----CA-CT---A------A-----A--T.........G-AC-TG-------C--G-TC-----A---------A-G--G--C--AAGA---...A-A---A----A-AA-----------T-A-C--................ 8851
CPZ.CM.98.CAM5 CG-------C-C--AT-TAC--C-T-----CA-AT---AA-----A-----G--T.........GAAC-TG-------C----TC-----A---------A-G--G--TC-GA-A---...C-A---A----A-AA-----------T-AT...GGA...GAC....... 9157
CPZ.GA.88.GAB1 -G-------T----A-T--C----G--T--CA-AT-T-A------------A--T.........GA---C-A---G--C--G-TC---C-C---------A-G--G--C--AAGA--T...A-T---A----A-AA-------------A---A................ 9481
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 C--G------G-T-ATCT-C-A-----T--CC--T--ACT-----AT-T--G--T.........GAA----AG--G--TC-GATA----A---------T-AA-----CC-G-GG--T...C-T--AA----AAAA-----T-----T-A--GA................ 8819
CPZ.TZ.00.TAN1 ....-AT-----G-A--T----C----T--A-CCT-TAGC-----A-CTACC--T.........--A--TG----GACTC-GATC---C-C---------A--------AGAAGG---...A-A---A----AAGAT--------------...AAA............. 9079
CPZ.TZ.01.TAN2 ....-AC---C-G-A--T----C---G---A-CCT--AGC-----A-GTA-C---.........--A--AG----GACTC-GATC---C-C---------A-------GAGA-GG---...A-A---A------G-T--------------...AAA............. 9099
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ................-T----C-G--T--A-CT-A-TCT-----A-GA--G---CCAGATGGAGAC-GCGAGACTC-CA-GTG-CA-TTTGACAC-----TAGC-AG-AGA--CATAGCCAGA-AGA--C-T-C-G-GTACTTCA-A...................... 9076
CPZ.TZ.09.UG38 ....-AT----GG-A--T----C--------TACT-TTCT-----A-GA--A--T...CCTGCAGGA--AG----GAATC-GATC---T-C---------A-T---T--AGAAGA---...A-A---A-----AGAT--------------...AAA............. 9035
CPZ.US.85.US_Marilyn -----------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A------A-----A--T.........GAAC-TG-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA---...AGA--TAA------------A---------CG-................ 9447

TCF-1 alpha binding
MAC.US.x.239 GG-T...---G-GCATTAT--AA-G--T--A-CTCAAACTTCCCA-TG-------.........--TTG-G----G--TC---CA----A------TCCAACT--G--C-ACAC-T-T...-A---ATAT-TTAGAT-C--A--AG-G--TGGAAGCAAGTCAGGCCTGT 9794
Nef __D__.__E__E__H__Y__L__M__H__P__A__Q__T__S__Q__W__D__D__.__.__.__P__W__G__E__V__L__A__W__K__F__D__P__T__L__A__Y__T__Y__.__E__A__Y__V__R__Y__P__E__E__F__G__S__K__S__G__L__
H2A.DE.x.BEN AG-T...---GC--A-T----AG-------A-CACAAACAAGCA-ACAT-----T.........GA-C-TG-G--GACA----T----CA-------TC-ATG--G--C-A-A-CT--...AA----TTCACT---T-C--A--AG-G--TGG-CACAAGTCAGGATTGC 9837
H2A.PT.x.ALI C-CT...----CTCA-T--C--C-------A--ACAAACAAGCA--CAT------.........A--C-TG-G--GACA----TT-----A------CCTAAG--G--TCA-G--T--...AAA---TTTATT--A--C--A---G-A--TGG-TACAAGTCAGGCCTGC 9836
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST C-GT...----CTCA-T----AG-G--T--A-CACAAACAAGCA--T-T------.........---C-TG-----ACA----TT------------CC-ACG-----T---AGCT--...-A----TTTATT-GAT-C--A---G-G--TGG-TACAAGTCAGGCCTGC 9276
H2B.CI.x.EHO CG-G...--A-C-CATT-TC--G-G--T--A-CACAGACCTCC-CATG-------.........--CC-CGA---GACCC-T-TC---CA-------TC--T--------A-G-CT-T...------TTCAGCAG-TTC--A---G-G--TGG-TATCAGTCAGGAATGC 9724
H2B.GH.86.D205_ALT GG-G-AG--A-C-CATT--C-AA-G-----G-CACAGA-CTCCTCATG-------.........ATCC-TG-G--GACTC-TATC---CA------TTC--T---G----A-G--T-T...-----TTTCA-TAG-TT---A--AG-G---GG-TACCAGTCAGGGCTAC 9753
H2G.CI.92.Abt96 GG-C...----CTCATT-----G----T--A-CACAAACTAGCCCATG-------.........-------CC--------G-C-----A-------CCTACAT----C-A-G-CT--...AG---ATTTATAT-------T---G-G----G-TGGAAGTCAGGGCTAC 9222
H2U.FR.96.12034 GG-T...----GGCTGTATC--G-GGGTT-A-CACAGACCAGCT-CGA---G---.........-ACTG-G----G-CC----TA----A------TTC-TCT--G----A-AGCT-T...CA---ATTTATTAA-TGC--A--AG-G--TGG-AGTAAGTCAGGTCTGT 9318
COL.CM.x.CGU1 .................................................................................................G-AGAGTAT----ACAGCT-TGACT--AGT-TGTT-AGCGT-A-AAGCAGGAAG---AAGAAACCACAACAGG 8582
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 G--T-AT--A-GG-A--T---------TGA--CCCA--A-GG-CA------A---.........--TT-T-AG--GAG-C-G-TA----A------TTCA-AA-----C-ACTGCT-T...AAA--AG-CC-TGAAGC--ATACTA-AGAG-CACATACTAGGAGATGTA 9159
DEB.CM.99.CM40 G--T-AT----GG-A--T---------TGA--CCCA--A-GGGAT------A---.........--CC-T-----GAG---G-TT----A----------ACT--G--C-A-TG-T-T...AA---AG-CC-T...GC-GAAC-AAGA...G--CATACTAGAAGATGTA 9056
DEB.CM.99.CM5 G--T-AT----GA-AT-T-C-C-----TGA--CCCA--AAGGACAAGCA--A---.........--CC-T-AG--GAG-C---TA----A------TTC-TC---T--C-A-TGCT-T...AAA--AG--C-TGAAGCC-ATA-ACCA...G--CATAACAGAAGATGCA 8986
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ---G...---G-A-ATT-TC--C-G--TGACAGATATGA-GG-CAACAA-C----.........--TTG------GACCC-G-TA-----A------CCTGAAT----C-GGTG-T-T...AAA...GC--GC-ATA-GAA-CTTC-AACTTCACAGCATAATAACTACT 9409
DRL.x.x.FAO -C-G...C--TGT-A---GC----GA--T-CAGCCAGA--GG-CCT--T------.........--A--AG-----AGAC-CAT----CA------TCCAG----G----A-ACATTT...CA---TT-TATT-AC-----A---G-G--TGGACATGTTAAAAGTATAA 9130
GOR.CM.04.SIVgorCP684con AGC-A-T----GAG-T-TA---C-G--T--A-C-T--AGC-------GA--C---.........--AC-TG----GACCC-T-TC--------C--T--AGCAT-G-G-ACAAC---T...--T----T-C--AA---C-----ACTG--TC--AGAGAC.......... 8943
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con AGC-A-T----GAG-T-TAC--C-G--T--A-C-T--AGC-------GA--C---.........--AC-TG----GA-CC-T-TC-----A--C--T--AGCAT-G-G-ACAAC---T...--T--ATT-C--AA---C--A--ACTG------AGAGAA.......... 8998
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 CTGT...----GACA-T-TC--A-G--T--A-CACAGA--GGG-AAGATCC---TGGAATA...GATC-TG-------C--G-TC----A-------CCGAAGT-G--GG-GG-GT--...CGCC-GGACAT-T-TA-GGACAT-C--GAAC-TGCAAAGCGC....... 9268
GSN.CM.99.CN166 -GGG-AT--TG-ATATCTGC--ACC-------CCTAT-A-GGAC---GT--A---.........-A-C-T-AG--GT-C--G-TC-TCTCC--CTG-TC-AAG--G--CA-AA-GTCAGGCA-ACAG-T---C-A--TG-A-C--G-GGAGCG-AAGATGCGCCTAACCG 9244
GSN.CM.99.CN71 CGGG-AT--TC-ATATCTG---AAC--T--C-CCTAT-A-GGACA-CAA--G---.........-ACC-T--G--GA-C--G-TC-TCTCC--CTG-TCTA-G-----C--GA-ATCAGGCTG-CAGATGA-C-A--TG-A-C--G-GGAGCG-AAGAAGCGCCTAACCG 9241
LST.CD.88.SIVlhoest447 CTC--ATT-C-GACAGT--C--C-G---T-AAGTCAG---GGG-TCCA---G---.........--CTG-G-----AG-C-TATC---CAC---A-TCCTATG------G-GG-CT-T...--A----TCAGAAAA--A--TA-AAG-A-AC-AGCATCAGCTATTGGCT 8427
LST.CD.88.SIVlhoest485 CTC--AT-CC-G-CAAT--C--C-G---T-AAGCCAG---GGG-TCCA---G---.........--CTG-G----GAG-C-TATC---CAC--CAGTCCTATG------G-GG-CTTT...--A----TCAGAAAA--A--TA--AG-A-AC-AGCATCATCTCTTAGCT 8424
LST.CD.88.SIVlhoest524 CTC--AT----GACAAT-T---C----TT-AAGCCAGT--GGG-TCC-A--A---.........--CTG-G-----AG-C-CATC---CAC---A-TCC-ATGT-----G-GG-CT-T...--A----TGAGAAA---A--A-CAAGTG-TC-AGCAACTGCTATGAGAT 8427
LST.KE.x.lho7 CTC--AT----CACAAT--C-T--G--TT-AAGCCAG---GGG-TCC----A---.........--CTG-G----GAG-C-TATC---CAC--CA-TCCAATGT-G---G-GG-CTTT...A-A----TCA-AAA---G--T-C-A-GA-AC-AAATACTGCTTTCGCTT 9502
MND-1.GA.x.MNDGB1 AGCT......----ATCATC--------T-CTCCCAGT-ATG-CCTCA---A--T.........--A--AG----GACCC-CAT----TCTGGGAC-CT-AT-T-GC-TA-GAC-TTG...CA-CAT........................................... 8811
MND-2.CM.98.CM16 C--T...---TGT-A--AA---C-C--GT-CTCTCAG---GGAATCCA---A--A........T--TTG-G----GAG-C---T-----A-------TCTG----T--T-ACACCTTT...TAT----CCATAAA-AGA--A-GTG-A------CATGTG...CAAAGCA 9347
MND-2.GA.x.M14 CC-G...---TGT-A---GC--C-TA--T-CTCTCAG--AGGAATCCA---A--A........T--ATG-G-G--GAG-C-GAT-----A-------CCTGAAT-G--T-A-ACATTT...TAT----CCATAAAATGC--AA--G-A-A--G-CATGTT.......... 9281
MND-2.x.x.5440 GG-T...--ATG--A---GC--C--A--T--TCTCAAA--GGAATCCA---A---.........--A---G----GAG---GAT-----A------TTCAG-G--T--T-A-ACGTT-...TAT--T-CTATAA-TAGG--A---G-A-A----TGTGTGACAAGTCTGA 9045
MNE.US.x.MNE027 GGGT...---G-G-ATTAT--AC-G--T--A-CTCAAACTTCCCA-TG-------.........--TTG-G----G--TC---TA----A------TCCAACT-----C-ACAC-T-T...-A---ATATATTAGAT-C--A--AG-G--TGGAAGCAAGTCAGGCCTGT 9271
MON.CM.99.L1_99CML1 GGG--AT---G--TT-CT-C-AACC--T--G-CCTAT-AAGGCC-------G---.........--CC-T---C-GT-C--G-TC-TCTCA--CTG-TC-AAG--G---G-CA-GAG-GGCAGACAG-T--CA-A--T--A-C-AG-GGAGCG-AAGAAGCGCTTAGCCG 9279
MON.NG.x.NG1 CGG--AT--YG-GTT-CT-C--ACC-----G-CCTA--A-GG-C--GAT--A---.........--CC-T-AGC-GT-C--G-TC-TYTCC--CTGTTCTAAG--G-G-G-CA-GAG-GGCCCTCAG-T---TGA-TTA-A-C-AG-AGAACG-AAGAGGCGCTTAACCG 7916
MUS-1.CM.01.CM1239 GGGG-AT---G-ATATCT-C-CACC--TG-A-CCTA--AAGGCAA-GA---G---.........--CC-T-AGC-GT-C--G-TC-TCTCA--CTG-TCT-----C--CA-GA-GTCAGGCAG-CAATT---T-AAATA-A-C-AG-AGAACG-AAGAGGCGCTTAACCG 9219
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 GGG--AT--CC-ATA-CT-C-AGAC-------CCTTT-A-GGGA-AGAA--A---.........-ACC-T-AGC-GT-CC-G-TC-TCTCC--CTG-TC----T-G--CC-GA-GTCAGGCT-ACAA-T---C-AAATG-A-C--G-GGAGCG-AAGAAGCGCTTAGCCA 9250
MUS-2.CM.01.CM1246 AGG--AT--CC-GTA-CT-C--AC------G-CCTATG--GG-C--GAT--A---.........-ACC-C-A---GT-CC-G-TC-TCTCC---TG-TCTA-G--G--CC-AA-GTCAGGCCC-CAG-TTA-T-AAATA-AAC-AA-AGAGCG-AAGAGACGCTTAACCG 9315
MUS-2.CM.01.CM2500 GGGG-AT--TG-ACATCT-C---GC--T--C-CCTT-A-TGGGA--GAA--A---.........--CC-T-AG--GT-CC-G-TC-TCTCC--CTG-TC------G--TC-CA-GTCAGGCCGCCAGTT-A-C-A-ATG-A-C--G-GGAGCGAAAACGGCGCTTAGCCG 9271
OLC.CI.97.97CI12 G-G---G................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GG-T...---G-ACAT--TC-CC-G--T--A-CAGAAAGTAG------T--G---.........--TTG-G-----ACA--G-CT----A----A-TCCTATGT-----G-AG--T--...A-A-G-TATAGA-----C--T--C-T---TGGAGAGAGA...AAGAACA 8778
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 AG-T...--AG-GCAT---C--C-------A-CTGAGACTTG---------A---.........--CTG-G----G--C----CT----A------TCCTATG------A-AG--T-T...----G-TATA-A-----C--A---G----TGGAGAGAAG...AAGAACA 8850
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AG-T...--AG-GCAT--T---C----T--A-CAGAAACAAG---------A---.........--ATG-G-G--G--C--G-CC----A----A-TCCTATG--G---G-AG--T--...A-A-G-TATAGA--------A----T---TGG-GAAAGG...AAGAACA 8949
RCM.NG.x.NG411 G--T...----GGCATT-TC-CC-G--T--A-CAGAAACTAG---------C---.........--CTG-G-G--G--A----CA----A----A-ACC--T-T-----G-AG--T--...-CA-GGTATAGA--------T----T---TGGAGAGAGA...AAGAACA 9032
SAB.SN.x.SAB1 --GT...------CA-T--C--C-G--T----CTCAAG--GCCTATGA-------.........G-CTG--A---GACCC-G-T-----A-------CCA-TA------G-GG-CT-T...--T--TT-GAG------C--A---C-GG-GCC-TCAGCA...CAAGGC. 9598
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .G-G-AT----GACA-T--C-AG-C--T----CACAGA-CTC-CATT-A------.........--ATG-G-G--G--C--G-CA----A-------CCA-AAT-G--T-A-A-CT-T...-A---ATTCATAAGAT-C--T--AG-G--TGGTTCCAAGTCAGGGCTGT 8937
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 GG-T...----CACATT-TC--G-C-----A-CACAAACT--CCA---------T.........--ATG-G----G---C-G-CA-----C-----TCCTAAA-----T-ACACCT-T...-A---ATAT-TTAGAT-C--A--AG-A--TGGTAGCAAGTCAGGCTTGT 8850
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .G---AT-----TCATT--C--C-T-.-----CTCAGACTT--AA----AG---T.........--ATG-G----GACCC---CC----A----A-TCCTATGT----T-ACACCT-T...-A---ATTT-TTAGAT-C--A--AG-G--TGGATGGAAGTCAGGACTGA 8864
STM.US.89.STM_37_16 GG-T-AT-G--CACATTATC--G-G--T--A-CACAGACA---CA-TG-------.........--TTG-G-------AC-G-TT----AA-----TCCA-TAT----CCA-AC-T-T...-A----TTT-TTAGA--C--A--AG-G--TGGTTCTAAGTCAGGCTTGC 9448
SUN.GA.98.L14 ---TCATCCTTGTCAAGC-C-AC-G--TT-CAGCCAG-AAGGG-TT-AT--A---.........--TTG-G----GAGAC-TATC----CA-----TCC-ACT--G--C-A-G--TTT...AG----AT-C-AAA---C--T--AG-G------CATGTTACTAGTCTGC 9573
SYK.KE.x.KE51 -G-G...--AG----ACTGA--A-G-----A-CAGCAGGAGTG---GCTTCA--AGAC......--AC-T--G--GAATC-CAT-----AC--CA-TCCA-A-T----C-A-ACA-CAGGCTG--AAATG-CT-GT--G-AATTAG-GAGAC-AACAGGAAAGCGC.... 8939
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -G-G...---C-T--ACT-C-CC-C--T--A-CCTCTGGA--G----GTTCGAG-ATGGGAGAA--TC-TGTG---C-TCA-CCCCCACCTGGCT-T-CA-CAGGTTGGGAGATGGC-...CGCTTG-AGTTAGA-AGA-AAACAGGAAAACCACAAGAG.........C 9247
TAL.CM.00.266 GG-C...-GAC-T...CT-C-CCCG--T--A-CATATGATGGGCA-GCA--A---.........--ATG-G-----TCCC-G-TC---GTC-----TGAGAAG--G--C-ACACC-C-GGA-C-AAGATG-CCGA-TGGGACAG--TGGAG-GAGAGAAGCGGATGCTGC 9182
TAL.CM.01.8023 GG-C...-GAC--...CT-C-CA-G-----A-CATATGACGG-CA-CA---A---.........--CTG-G-C----CCC-G-TC---GTC-----TGAGAAG--G--C-ACACC-CAGGA-C-AAAATG-CTGA-T--GACAG--TGGAG-G-AAGAAGAAGGAGCTGC 8732
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -......----GACA-T-T---C-C-------CCCAGA-TG-AT--GAAAGC---.........--TTG--A---GACA--G-T-----AA---A-TCCA-T-------G----GT--..................A-C-----C......-GCTTTAAGGACATGCATG 9388
VER.DE.x.AGM3 -TGT...----GACATT--C--G-G--T--A-CACAAG--AGG-AAGACCC---TGGAATC...AACC-TG-------C--G-TC----A------TCC-ATGT-----G-C--AT-T...-ACC-TAACAGAAAAT---TCACTG--A-GC-TGATCTT...GGCAAGA 8926
VER.KE.x.9063 CTGT...----GACATTA----GCG--T----CACAAA-AA-A-A-GACCCC--TGGCATC...AGTC-TG----GACC--G-TC----A-------CCTATGT-----G-G--GT-T...-ACC-AAACAGA-A-T--TTT--AG--A-GC-TGCAATAGTGAAGAGGA 9431
VER.KE.x.AGM155 ATGT...--A-GGCATT-----G-------A-CACAA-------AAGACCC---TGGTATA...AATC-TG-----A-A--G-CA----A------TCCAATGT-G--TG----GT--...-ACC--TC-AG-GA-T-CTTTACAG----AT-TTCAACAGTTGGTACAG 9408
VER.KE.x.TYO1_patent ATGT...--A-GACATT--C-AG-C--T--A-C-CAGA--GGA-AAGATCCA--TGGTATC...AGCC-TG----GA-C--G-T-----A------TCCTATGT-G---A-A--GT--...-ACC--AATCG-GA-T-CTTTACTG--A-GC-TGGGCTGGTGAAGAGGA 9392
WRC.CI.97.97CI14 --C-...--CCCATA-TATGA-AG-A-TAAGT-ACTG-AT-CA-CATGT-C---GCCAGAGGAT--CTG-G-----CATC-G-TC----A-------CCTAAG--G--C-G-G--TTTGTA-CA-GAA--CTC-CTGGA-A-TCAAT-GC--CTGGGAAAGAGGCCATTG 9381
WRC.CI.98.98CI04 C-GC...TCTC-GTA-TA-GA-AAGA--AAGC--TTA-AT-CA--CTGCC-A--ATCAGAGGAT--TTG-G-----CAC--G-TC----A-------CCT--A-----C-G-G-CTTTGTG-CAAGTA--CTC-CTGGA-ATATAATAGC-C-AGGAGAAGATGCTATTG 9423
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CTC-...--CC-AGG-TTTGA-AAGA---TGC--CTA-AT-CA-CAG-A-C---GTCAGAAGAT--ATG--AG---TAC--G-TC----A------TCCTA-G--G--T-G-G--TTTGTG-CT-GGA--CT-GCCG-CGGTC--ATAGC--CTGGTATTGAGACCCTC. 8318
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H1B.FR.83.HXB2 .......................................................................AACTGCTGA.......................................................................................... 9417
Nef .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__C__*_
H1A1.UG.85.U455_U455A ..........................................................................GA----................................AAGACTGCTGACA............................................. 8878
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................G--------.......................................................................................... 8817
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................---------.......................................................................................... 8965
H1F1.BE.93.VI850 ..........................................................................GA----............................................................................GACTGCTGACACAG 8705
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................G--------.......................................................................................... 8859
H1H.CF.90.056 .......................................................................G--------.......................................................................................... 8737
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H1O.CM.x.pCMO2_3 .......................................................................--GGA--A-.........................................................................AACTGCTGACCTAAAG. 9553
H1O.FR.92.VAU ..........................................................................GA--A-...................................AACTGTCAAC............................................. 9088
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ..........................................................................GA--A-............................................................................AACTGCTGACCTG. 9581
H1O.US.99.99USTWLA .............................................................................-A-............................................................................AACTGCTAACCAG. 8990
H1O.US.x.I_2478B ..........................................................................GA--A-................................AACTGCTGACATGAAGGTTGCTGACACTGT............................ 9664
H1N.CM.02.DJO0131 .............................................................................---..........................................CAA............................................. 8895
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................---------..........................................CAA............................................. 9010
H1N.CM.97.YBF106 .......................................................................---------..........................................CAA............................................. 8953
H1P.CM.06.U14788 ..........................................................................GA--A-...............................ATTGCTGACGCCACGTAGCTGCT.................................... 9046
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
CPZ.CD.06.BF1167 .............................................................................-A-...GGACTGCTTCCGGCAACCACACAAGAACTGCAGACGAAGGACTTTTACTAA.................................... 9639
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CPZ.CM.98.CAM5 ................................................................................................................CACAACCCAGCGCCTGCGCAGT.................................... 9179
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CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .............................................................................-A-...GGACTTCCGGGTGCCCTAGTACAAACTGCTGACAGAGGACTTTGGACT....................................... 9127
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H2G.CI.92.Abt96 CAGAAGCAGTATGGAAAGAGAAACTAAAACAGAGAGGA......CTGCCTATAGAA.....................-A-...............................GCAGAAAGAGGAC.............................................. 9288
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DEN.CD.x.CD1_CMO580407 GCCAGAGAGCTAAGCCCAGGAAG......................................................-AGCCTAACCGCAAACCACATC............CTACTGCAGAAC............................................... 9466
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MND-1.GA.x.MNDGB1 .............................................................................-A-CATATCACCCTGAGTGTTTCAATAAGGCTAAGAGTATTGAACATCTGCCATTTTGGAAGAGGAAGTAGCCTAACCGCAAAACCACATCCT 8904
MND-2.CM.98.CM16 TCAGCCATATTGCTTATGCTAAG......GAGCATAAGCCAGAGTGCTGCAAGAGGAAGTGGTGGCAGTTC......-AG.........CCGACCACAGAAGGTTGCCATGGAGATGACCTGCAGAAAT......................................... 9455
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MNE.US.x.MNE027 CAGAGGAAGAGGTTAGAAGAAGGCTAACCGCAAGAGGC......CTCTTAAAAATGGCTGACAAGAAGGAA-CTA-----.......................................................................................... 9345
MON.CM.99.L1_99CML1 CAAACCGCATCCTC...............................................................-AG....................................AACTCTGCCC............................................ 9306
MON.NG.x.NG1 CAAACCGCATCCTA...............................................................-AG....................................AACTCTGCCC............................................ 7943
MUS-1.CM.01.CM1239 CAAACCGCATCCTA...............................................................-AG....................................AACTTTGCCC............................................ 9246
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 CAAACCACATCCTA...............................................................-AG....................................AACATTGCCC............................................ 9277
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MUS-2.CM.01.CM2500 CAAACCGCATCCTCTCGCAGTCT......CCA.............................................-A-................................CTACGGGACTATAAG........................................... 9315
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 AGACCCAG.....................................................................-A-CCACTTCCTATGGAGTTGCCTTGGAGACCGCGCATGCAC.A................................................. 8829
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 AGACCCAA.....................................................................-A-CCACATCCTATGGGGTTGCCAAGGAGACAGCACCTGCGCAC................................................. 8902
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AGACCCAG.....................................................................-A-CCACATCCTCTGGGGTTGCCTTGGTAACCAGGCAGAA....GAATCTGCTGATGCAAAA............................... 9015
RCM.NG.x.NG411 AGACCAAG.....................................................................-A-CCACTTCCTCTGGAGTTGCCTTGGAAACAGCGCATGCCTAC................................................. 9084
SAB.SN.x.SAB1 .............................................................................-A-.CCACAAAACCA...CATCCTATGGAGTTGTCATGGTGATGACATTAA.......................................... 9645
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SMM.SL.92.SIVsmSL92A CAGAGGAAGAGGTTAAGCGTAGGCTGGCTAGCAGGAAGAAGCCTAACCACAAAAAGCAACATGGCGCAGAAG-AG-AA-CTAGCTAAGACAGCA............................................................................ 8958
STM.US.89.STM_37_16 CAAAGGAAGAGGTTGAGAGAAGG......CTAACCGCAAGAGGCCTTCTAAAGATGGCTGACAAGAAGGAA-CAA-----...........................................GA............................................. 9524
SUN.GA.98.L14 AGTGGGAGGTG..................................................................-AGCTTAACCGCAAACCGCATCCTCTTGCATCGCCTAGGCAACGGGGCTAGCGCAT..................................... 9640
SYK.KE.x.KE51 .............................................................................-AGCTCACCGCAGAAACCACAGGGTACA................................................................. 8967
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM TGCAGTCAGCACTTAGTAAGAAC......ATCTCC..........................................-AG...............................GAGACTCCATGGTGACAAGCTCGGCCCAGGGG........................... 9311
TAL.CM.00.266 TAGCTCCACCGCAAACCGCATCCTCT...................................................---...................................AGGACTC................................................ 9218
TAL.CM.01.8023 TAGCTCCACCGCAAACCGCATCC......TCT.............................................---...........................................AA............................................. 8763
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GTCTTGTTAAGAGGAAG............................................................-AGCCTAACCGCAGGCTTGCGGTTAAGCTAACTAGGCCGTTGCCTAGGAGATGACATAAAGAAGTG........................... 9471
VER.DE.x.AGM3 GGAAG........................................................................-AG.....CT.AACCGCA.GGCTTGTGGTTAAGCACATCACCATGGTGATGACATTAA................................... 8982
VER.KE.x.9063 AG...........................................................................-AG.CTAACCGCAGGCTTGTGGTTAAGCCGTTGCCAGGGAGATGACATTTG.......................................... 9483
VER.KE.x.AGM155 GAAAC........................................................................-AG.CCGACCACAGGCTTGCGGTTTCCTGGTTGCCTAGGAGATGACATTAA.......................................... 9463
VER.KE.x.TYO1_patent AG...........................................................................-AGCCAGACCGCAAGCCTGCGGTTAGAACATCACCATGGAGATGACATTAA.......................................... 9445
WRC.CI.97.97CI14 AGAGTCTCTATAAG...AACAAG......AAGCAGTGCAAG....................................-AG.......................................AGACATG............................................ 9423
WRC.CI.98.98CI04 AGACCCTCCATAAAGAGAAGCTG......AAGCGGCACAAG....................................-AG.......................................................................................... 9461
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NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II
H1B.FR.83.HXB2 .............CATCGAGCTTGCTACAA................GGGACTTTCCGCTG.............................................GGGACTTTCCAGGGAGGCGTG..................................GCCTGGGCGG 9479

H1A1.UG.85.U455_U455A ...............CA--AG-----GAC-................----------A---.............................................----------GA--GA-G.--T...............................GGTTTG--C.-- 8939
H1C.ET.86.ETH2220 ..............CA-AGA-.........................------------C...........................GGGACTTTCCACTG.....---.-G-------AG-AG-G...................................-T-------- 8880
H1D.CD.84.84ZR085 ...............CATC-AGCT-................................................................................................................................................. 8975
H1F1.BE.93.VI850 AGA.....TTGCTG-CAC--AAGAA-CT--AA..............----------A---.............................................----------...............................AGAGGGCGGTCC.A-A.G--C.-- 8777
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ...............CAC--AAGTTGCTG-CAAG............----------A-CT.............................................----------G--------C-G..................................------A-- 8923
H1H.CF.90.056 ...............CAC--AAGAT.CTG-AA..............-------------..............................................----------G----------A..................................T-------- 8797
H1J.SE.93.SE9280_7887 ...............CAA--AAGTT-CT-GCG..............--------------.............................................--------------GA-GAGTG.................................---------- 8778
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
H1O.BE.87.ANT70 ...............AA--TTGCTGACACTGT..............--A-------AGCAA...AGACTGCTGACAC........................TGCG----------.................................AGTGGGAGGGACAGGG--C... 9598
H1O.CM.91.MVP5180 ...............CT--CAC---.....................----------AG........ACTGCTGACAC........................TGCG----------...............................AGCGTGGGAGGGATAAGG--C... 9594
H1O.CM.94.BCF06 .............A-GATT---GA-ACTGC................----------AA........ACTGCTGACAC........................TGTG----------...............................AGCGTGGGAGGGATAAGG--C... 9657
H1O.CM.96.96CMA102 ...............AA--TTG-TGACACCGT..............----------AG-AA...AGACTGCTGACAC........................TGCG----------...............................AGTGTGGGAGGGATAAGG--C... 9104
H1O.CM.98.98CMA104 ...............AAC.CTGCTGAT-T-AA..............----------AGCAAAGACTGCTGACACTGCGAGGACAGCGAAGACTGCTGACACTGCG----------.................................AGCATGGGAGGGATAG----.. 9114
H1O.CM.99.99CMU4122 ...............AA-.ATGCTGACACT..............GC----------AACAG...AGACTGCTGACAC........................TGCG----------...............................AGTGTGGGAGGGATAG.G--C... 9067
H1O.CM.x.pCMO2_3 .............A-GATG---GC-GCTGT................----------AACAG...AGACTGCTGACAC........................TGCG----------...............................AGGGTGGGAGGGATAT.G--C... 9632
H1O.FR.92.VAU ............AGGAA--CTGCTGACGCTAC..............----------AGCAA...AGACTGCTGACAC........................TGCG----------...............................AGCGTGGGAGGGACA.GG--C... 9170
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .............A-GATT---GA-ACTGC................----------AGCAG...AGACTGCTGACAC........................GGCG----------...............................AGTGTGGGAGGGACA.GG--C... 9660
H1O.US.99.99USTWLA ...............AA--AGA-TGCTG-CAAC...........GC----------AG........CTTGCTGACAC........................GGCA----------...............................AGCGTGGGAGGGATAAGG--C... 9068
H1O.US.x.I_2478B ..............................................----------AACAA...AGACTGCTGACAT........................TGCG----------...............................AGCGTGGGAGGGACAAGG--C... 9727
H1N.CM.02.DJO0131 ..............................................--------A-TAATG.........................GGGACTTTCCGCCA.....--------------................................................... 8938
H1N.CM.95.YBF30 ..............................................--------A-TGCTGACAA....GGGACTTTATA..CTTGGGGACTTTCCGCCA.....-----------------T---GT.......................................... 9081
H1N.CM.97.YBF106 ..............................................--------A-A-G...........................GGGACTTTCCGCCAG....---.---------A---T---GT.......................................... 9003
H1P.CM.06.U14788 ..................-AAGCTGCTG-CACTGCA..........-----------GG-ACGGAAAGTCCCGAGGGCGGAACAAGGGGAGG.....AGCAGGGGA-TGG----A....................................................... 9128
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
CPZ.CD.06.BF1167 .............................-................----------A....................................................................-TATGGGAGTGGTTAGGGGGGTGGCTT.................. 9678
CPZ.CD.90.ANT ..............................................----------A--AT............................................----...............................................GTGACTA------- 8936
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .....................GAAACTGCTGACAA...........---------TAA...............................................-----------A--G--GTG-T.......................TCA...........------ 9091
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ..............................................---------TA--TG.........................GGGACTTTCCAGCA.....----------G------.............................................T-T 8976
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ......................CAA.....................A-------GTAAA..............................................-----------CAAG--GT--T....................CCGGGAGGCGTGCCTAG--C... 9010
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ................-A-CA--TGCTG-CAA..............----------AA...............................................--------------G--TTG-GT.....................TTGGGGCGTAACTGG--C... 9050
CPZ.CM.98.CAM3 .....................GAAACTGCTGACAA...........---------TAA...............................................-----------A--G--G..TG...............................GTT-AG--C... 8932
CPZ.CM.98.CAM5 .....................AGAACTGCTGACAA...........---------TAA...............................................-----------A--G--A..-G...................................--CA-G-C 9233
CPZ.GA.88.GAB1 ....................AAGAACTGCTGACTCTGC........----------AA...............................................----------G-----AG-.T...............................GGTCGGGA---.. 9570
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ............................................CCT-A-----TACAA..............................................-----------A.........GG......................GGGGTGGGTTCAAG--A... 8907
CPZ.TZ.00.TAN1 ............................TC................----------AA...........................................................................................TGTGGGTGGTTA-TG--C... 9163
CPZ.TZ.01.TAN2 .........................G-TG-................--------TG-ACTC............................................-----------A...................................TATGGGTG-TTACA-G-C 9183
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .............................C................----------A....................................................................-GGTGGGTGGT........................TA-------- 9160
CPZ.TZ.09.UG38 .........................G----................--A-----GA-ACTC............................................------------..................................AATGGGTGGTGACT--GT- 9119
CPZ.US.85.US_Marilyn .....................AAAACTGCTGACTG...........A--------TAA...............................................-----------A--GACGT-C.C........................AAGGGGGT-GG-CA-G-C 9543

NF-κ-B-II NF-κ-B-I
MAC.US.x.239 ..................-A-AGCA.....................----------A-AAG............................................---.A-G-TA......................................CGGGGAG-TACT--G-A 9916

H2A.DE.x.BEN .....................GA-GCTGC-................----------AGAA.............................................---G--G-AACC....................................AAGGGAG-GACAT-G-A 9996
H2A.PT.x.ALI ......................A-ACTGC-................----------AGAAG.............................................--G--G-AACC....................................AGGGGAA-GACAT-G-A 9992
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ......................A-ACTGC-................----------AGAA.............................................---G--G-TACC....................................AGGGGAG-GACAT-G-A 9435
H2B.CI.x.EHO ....................TGATACTGC-.................---------AGAA.............................................---G--G-AACA....................................GTGGGAG-GACAT-G-A 9887
H2B.GH.86.D205_ALT ....................AGACACTGC-................----------AAAA.............................................-A-G--G-AACA..................................TGGGAGGAGCAAG--A... 9915
H2G.CI.92.Abt96 ......................AAGCTG-CACAGCA..........----------AG-A.............................................T--G--G-AACA--G-AG....................................GTA--AT-G-A 9345
H2U.FR.96.12034 ......................AAGCTG-GACAGCA..........----------A-CAG............................................A--GAGG-AACCA-G-AG.....................................-AGCAA-G-A 9446
COL.CM.x.CGU1 ...........TTGC-GAGA-AGCA.....................-----------T-C.............................................-----------A-TT--GAG-..................................-A-CT--GC- 8665
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ..............................................--T-------A......................................................................GTTGCTAAGGAGACACCATGGCAACTGAGGGAG-G-C...... 9265
DEB.CM.99.CM40 ..............................................----------A......................................................................GTTGCCTAGGAAATATCATGGCAACCAGGGGAG-G-CT--GT- 9168
DEB.CM.99.CM5 ..............................................--T-------A......................................................................GTAGTCAAGGAGACTCCATGGT.TACAGGGGAG-GACT--GC- 9098
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ......................-TGCTG-GAGGCTCA.........----------AG..............GTTGCCTA.........................-CA--CC-GGGC---C..............................TCAGGGGAG-G-CT--GA- 9536
DRL.x.x.FAO .................-CTGACTGAGA-.................----------A-A-GAGCATGCGCTCTGTGGCA..........................----------.........................................AGGGTGAC-T-G-T 9289
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .............................-................-----------T..........................................................---G-AAAGTC.......................CCCGGGGGCG-AACAT-G-A 9026
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ....................TGACACTGC-................----------AT...........................................................--G--AAA-T.......................CCCCGAGGGC-GAACT-G-A 9089
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..............................................------------CA.............................................-----------CA-T--G........................TGGATCGGAGGCG-TACA--G-C 9344
GSN.CM.99.CN166 ..............................................----------A..................................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGAGGCAACCGGGGCGGACTCGTGGGAGGGACTG-- 9345
GSN.CM.99.CN71 ..............................................----------A..................................................-TTACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGAGGCAACCGGGGCGGACTCGTGGGTGGGACTG-- 9342
LST.CD.88.SIVlhoest447 .....................CA-GCTAGCGCATGCGC........A-------G-TGATGAGCA........................................-----------................................................--A--- 8545
LST.CD.88.SIVlhoest485 .....................CA-GCTAGCGCATGCGC........A-------G-TGATAAGCA........................................-----------................................................--A--- 8548
LST.CD.88.SIVlhoest524 ......................G-GCTAGCGCATGCGC........ACA-GC--G-TGAACAGCA........................................-----------................................................--A--- 8551
LST.KE.x.lho7 ....................GC-TGCTG-CGAGCA...........----------AGGACGGGCGG......................................----GG--TG....................................................... 9640
MND-1.GA.x.MNDGB1 ACTGCAGAACTGTAG-T-CTTGGCAAC-TGCTTAGCAACCTGGACT--CG---G-GCGCTAGGAA........................................----------................................AAA.................... 8982
MND-2.CM.98.CM16 ..................GCTGACTCTGG-................----------A--AGTGCATGCGCACTAGACTG..........................--------T-CA-ACT-A............................................... 9518
MND-2.GA.x.M14 ..................GCTGACTCTGG-................----------A--AGTGCATGCGCACTGGACTG..........................--------T---ACT-A---CGGG......................................... 9459
MND-2.x.x.5440 .............................-................----------A---GTGCATGCGCACTGGACTG..........................----------.A-ACT-ACGTCGGG........................................ 9208
MNE.US.x.MNE027 ..................GA-AGCA.....................----------ATAA.............................................---GA-G--......................................ATGGGGGG-TACT--G-A 9393
MON.CM.99.L1_99CML1 ..............................................----------A..................................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGCGGCAACC.GGGCGGTCCAAAGGACTTG-T-G-T 9379
MON.NG.x.NG1 ..............................................----------A..................................................-TTGCC-TGACT-C-G-GCCCGGTTGCCGAGGCAACCGGGGCGGACTCGTGGGAGGGACTG-- 8017
MUS-1.CM.01.CM1239 ..............................................----------A..................................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGAGGCAACCGGGGCGGACTCGTGGGTGGGACTG-- 9320
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ..............................................----------A..................................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGAGGCAATCGGGGCGGACTCGTGGGTGGGACTG-- 9351
MUS-2.CM.01.CM1246 ...........................................................................................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCCGCAGCAACCGGGGCGGACTCA.GGGCGGACT-G-A 9415
MUS-2.CM.01.CM2500 ............................................................................................................................GCCAGGTTGCCTGGGCAACCTGGGCGAACTCGTGGGTAAAACTG-- 9361
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ............GA-GAA-CTGCTAACAC-GAA.............----------A---GCGCCTGCGCGCCAGTGCAA.........................------------A............................................---ACGT- 8905
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ............T--AGA-CTGCTGAGAC-GAA.............----------A---GTGCATGCGCACTGGTGAAA.........................------------A............................................---ACGT- 8978
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..............................................----------A---GTGCATGCGCACTGGGGAA..........................----------............................................G-GA--AC..- 9067
RCM.NG.x.NG411 ............TG-GAAGATGCTGA..C-CAGAA...........----------A---GCGCCTGCGCGCTGGTGTAA.........................----------............................................A-A---AC.-T 9159
SAB.SN.x.SAB1 ......................GAACTGCTGACTGAGA........----------AG...............................................................................................GGTGGAGA-TG--C... 9687
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ..............................................-----------..................................................................................CCGGGGGAGGTGAC.AGTGGGAGGATCAA-- 9059
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ......................A.......................----------A..................................................................................CAAGGGGCTGTAAC.ATGGGA-GTACTTG-- 8972
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ..............................................----------A..................................................................................AAAGGGGCTGTAAC.ATGGGA-GAACATG-- 8999
STM.US.89.STM_37_16 ....................-AGCA.....................----------A-AA.............................................---G--G-AACA...................................GGGGAGGTA-TG--A... 9570
SUN.GA.98.L14 .................-C--GCTAG-GT-................-----------GAC.............................................................................................................. 9667
SYK.KE.x.KE51 ..................................................TC-C-TAGGAGACACCTAGGAGACAGAGACCGCCCAGGGGAGGAGTCGGGGCGG.----GGC--ACCC..................................................AA 9036
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ...................AGGA--CTGGGCGGGGGAAGGCTCA..............................................................CCCT......ACT....-CATAAAAGCCG..ATGC....TC.......TGTAGCTATCC-CG-A 9377
TAL.CM.00.266 ..............................................----------A......................................................................CGTTGCTAAGGCAACGGGGGACGGACTGGGGCG-GGA-C-G-A 9272
TAL.CM.01.8023 ...................-GACT-.....................-----------......................................................................CGCTGCTAAGGCAACGGGGGACGGACTGGGGCG-GGA-C-G-A 8823
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ..................CTGA-CAGCA..................----------AG..................................................................................................GGTG-TGC-A-G-C 9507
VER.DE.x.AGM3 ....................GAACTGCTG-C...............----------AGCAA............................................--------------....................................CGGGTCATG--C... 9034
VER.KE.x.9063 ......................AAACTGCTGACAG...........----------AA...............................................-----------....................................GGGCGGGCCATG--C... 9534
VER.KE.x.AGM155 ......................GAACTGCTGAC.............----------AGCAC............................................-----------A--C--....................................GACATG--C... 9515
VER.KE.x.TYO1_patent ......................AAACTGCTGAC.............----------AGC-AA...........................................-----------A--C--G.......................................ACAT-G-C 9498
WRC.CI.97.97CI14 .............TTG-AGTAGGAA.....................-T-G----G--G-TAAGCTACA..............................................................TCCTGAGACTGTGTACCAACGGACTTA............. 9484
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ................TC--AGGAA.....................-CTGG---G--G-TAGGCTAGTA..............................................TCC-CTAGC--TGTACCAACGGCCTTAGCAACCATGCTAATGAACTGGGACT-T- 8442
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H1B.FR.83.HXB2 GACT.GGGG.AGTGGC.GAGCCCTCAG.ATCCT.GCATATAAGCAG..CTGC....TTTTTGC.CTGT..ACTGGG..TCTCTC...TGGTTAGA.CCAGAT.CTGAGCCTGGGAG.CTCTCTGGC.....TAA............................CTAG.... 9590
H1A1.UG.85.U455_U455A AGT-.---.G------.T---------.--G--.------------..----....----C--.----..------..------...-T------.------..C-----------.---------.....--G............................-G--.... 9049
H1C.ET.86.ETH2220 ----.---..------.C-A-------.--G--.------------..----....----C--.T---..--C---..------...-A-G----.------.-------------.---------.....--T............................--G-.... 8990
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1F1.BE.93.VI850 ----.----.------.TCA-------.--G--.------------..-C--....----C--.----..------..------...-A------.------.T----------G-.---------.....--G............................--G-.... 8888
H1G.SE.93.SE6165_G6165 AGT-.----.------.T-A-------.-AG--.------------..-C--....--C-C--.----..------..------...-T------.------.T------------.---------.....--G............................-AG-.... 9034
H1H.CF.90.056 -GA-.----.------.C-A-------.--G--.------------..----....----C--.T---..------..-----T...--------.------.-------------.---------.....--G............................---A.... 8908
H1J.SE.93.SE9280_7887 -GT-.----.------.T-A-------.--G--.------------..----....----C--.T---..------..------...-T------.------.-------------.---------.....---............................----.... 8889
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
H1O.BE.87.ANT70 .GG-TC---G------.T-A-------.-AG--.------------..-C--....---C---.T---..--C---..----GG...-TAGAG--.----G-.-------C-----.---C-----CTCTAG.CTGAACCCGCTCGTTAACGCTCAATAAAG--T-CCTT 9746
H1O.CM.91.MVP5180 .GG-TC---G------.T-A-------.--G--.------------..----....---CC--.T---..--C---..---TAG...-TAGAG--.----G-.-------C-----.---C-----.....CT.............................----.... 9705
H1O.CM.94.BCF06 .GG-TC---G------.T-A-------.--G--.------------..----....---C---.T---..--C---..----GG...-TAGAGA-.----G-.-------C-----.---C-----.....CT.............................----.... 9768
H1O.CM.96.96CMA102 .GG-TC---G------.T-A-------.-AG--.------------..-C--....---C---.T---..--C---..---TGG...-TAGAG--.----G-.TA-----C-----.---C---C-CTCTAGCTGAACCCGCT........................... 9226
H1O.CM.98.98CMA104 -GTCC----.------.T-A-------.--G--.------------..-C--....---C---.T---..--C---..----GG...-TAGAG--.----G-T..-----C-----.---C---C-CTCTAGCTGAACCCGCTGCTTAACG................... 9243
H1O.CM.99.99CMU4122 .GG-TC---G------.T-A-------.--G--.------------..-Y--....---C---.T---..--C---..----GG...-TAGAGA-.----G-.-------C-----.---C-----CTCTAGCTGAACCC.............................. 9186
H1O.CM.x.pCMO2_3 .GG-TC---G------.T-A-------.--G--.------------..-C--....---C---.T---..-AA---..----GG...-TAGAGA-.----G-.-------C-----.---C-----..................................CT----.... 9743
H1O.FR.92.VAU .GG-TC---G------.T-A-------.-AG--.------------..----....---C---.T---..--C---..----GG...-TAGAGA-.----G-.-------C-----.---C-----..................................CT----.... 9281
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .GG-TC---G------.T-A-------.--G--.------------..-C--....--ACC--.T---..--C---..----GG...-TAGAGA-.----G-.-------C-----.---C-----..................................CT----.... 9771
H1O.US.99.99USTWLA .GG-CC---G------.T-A-------.-AG--.------------..----....-C--.--.T---..------..---TAG...-TAGAG--.----G-.-------C-----.---C-----CTCTAGCTGAACCC.............................. 9186
H1O.US.x.I_2478B .GG-TC---G------.T-A-------.-AG--.------------..-C--....---C---.T---..--C---..----GG...-TAGAG--.----G-.T------C-----.---C-----.....CT.............................--G-.... 9838
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 8938
H1N.CM.95.YBF30 ...-G----.------.TT--------.-.G--.-----A------..-C--....--C-C--.T---..------..------...-T-C-G--.------.TA---T-------.-ATAT---G............................................ 9182
H1N.CM.97.YBF106 ...CG----.------.TT--------.-.G--.-----A------..-C--...................................................................................................................... 9045
H1P.CM.06.U14788 ....................-------..AG--.------------..----....--CAC--.T---..------TC---G-G......AC---.------.TA-----------.--------......-CTAA.................................. 9217
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
CPZ.CD.06.BF1167 .......--GT-----TTTC---G-T-.-GA-..A-----------..----....---GCA-T----AG-.G-CTCT-G---GAGC-ACCAG....................................................................ATCT-AACC 9763
CPZ.CD.90.ANT -CAG.T---.------TTTC----G-C..-G--.------------..----....---GC--.T---..TAA---.C-----G...CC.-AG--G------.-A-----------.--------......---TTTTT.......................GGCAG... 9053
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ----...--GC----TTTTA-------A.AG--.------------..-C--....-C-C---.T---..------TC-----T.....-C----.------.TA-----C-----.--------T.....C-GT................................... 9199
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -GT-T----.------TT.--------..AG--.------------..----....-GC-C--.T---..------TC-----T.....------.------.TA-----------.---------.....--G............................-A-..... 9086
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -GGGGTA--G------TT.--------..AG--.------------..-C--....--C-C--.T---..------TC-----T.....------.------.-------------.---------.....---T................................... 9119
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -GAACT.--G------TT.----AACAA.AG--.------------.CGC--.....-C-C--.T---..CAA---TC-----T....---AGA..------.-------------.---------.....---CAAG................................ 9162
CPZ.CM.98.CAM3 -GGACT.--GC----TTTTA-------A.AG--.------------..-C--....-C-C---.T---..------..------..T--C.----.------.-------------.--------T.....C-G............................G---.... 9045
CPZ.CM.98.CAM5 -GGACA.--GC----TTTCAGTT-TCAG-............................................................................................................................................. 9261
CPZ.GA.88.GAB1 -GGGTT---GT-----TTT--------..AG--.------------..----....---C---.----..------..-----T..TCAC.-G--.------.T------------.------AC-.....AGT.............................G-A.... 9682
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -GAGTC---GT-----TTT--------..AG--.------------..----....-C-C---.T---..T-----..-----T...A--CAGA..------.-------------.---------.....-G-............................----.... 9019
CPZ.TZ.00.TAN1 -GGACA---G-----TTTT.G--.-GCTGAG--.------------..----....---GC--T----...AAA--.C---TG-....CTAATCTG------.-------------.--------......--G.............................-G-CTGG 9279
CPZ.TZ.01.TAN2 -GGGCA---G-----TTTT----G-T-..AG--.------------..----....---GC--TG---..-AA---..CTCT-GC...CTAA-CTG------.-------------.--------T.....AGTGG.................................. 9296
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AGGCA-.--G-----TTTT----G-T-..AG--.------------..----....---GC--T----..-AA---..CTCT-GC...CTGA-CTG----....................................................................AT 9245
CPZ.TZ.09.UG38 --GACA---G-----TGTT------T-..AG--.------------..----....---GC--T----..-AA---..CTCT-GC...CTGAGC-G------.-------------.--------T.....AGCGA.................................. 9232
CPZ.US.85.US_Marilyn -GAACA.--GC----TTTTA------A.-GA--.-----A------..-C--....-C-C---.T---..------..-----...TC-C-AGA..------.AA-----C-----.---------.....--G.............................-GTA... 9655

TATA box 3’ LTR U3 end 3’ LTR repeat start
TAR element start

MAC.US.x.239 -G.AGCC--TC-G-AAC-CC-A--TTC.T-G...ATG-----AT-TCA----...A---CGCTC.---..-T-CA-TCG----GCGGA-AGGCTG.G-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--......10059
H2A.DE.x.BEN -G.AGCT--TG-G-AAC-CC-T-AT-CT.-A--.-T---A-T-T-C..-C--...T-C--GCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.-GAGC----A---GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--......10139
H2A.PT.x.ALI -G.AGCT--TG.G--AACGC--TCATAC.----.-T---A-T-T-C..-C--...TGC--GCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--......10134
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -G.AGCC--TG-G-AAC-CC-T-AT-CTT--T..-T---A-T-T-C..-C--...TAC-CGCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--...... 9578
H2B.CI.x.EHO -G.AGCA--G.AG-AAC-CC-ATCA--A.CT--.-T---A-T-T-C..-C--...T--G-GCAT.---..-T-CA-TCG----GCGGA-AGGCTG.G-----.-GAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--......10029
H2B.GH.86.D205_ALT -G.GGTT--TT-G-AAC-CC-AT-A-AT.CT--.-T---A-T-T-C..-C--...T-C-CGCAT.---..-T-CA-TCG----GCGGA-AGGCTG.G-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--......10058
H2G.CI.92.Abt96 -GGACT--TT..G--AACG.---C.-AA-.T--.CTG-----AT-TAG----...A---CGCTC.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--C-----GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--...... 9487
H2U.FR.96.12034 -GAGCCA.TG..G--AACG.---.TCAA--GA-.CTG-----ATGTAC-C--...TC---GCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--...... 9588
COL.CM.x.CGU1 --GGGAA--GC---......----GCTA-A-TGCTTG-----AAGTCAGA--...C-CGAGAGCT-CGAGG-.................................................................................................. 8728
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 9265
DEB.CM.99.CM40 -TAC.----AG.----CA..G--CGCTG-A---.A----A----C-..A---...........T----..-GCTATCCA........................................................................................... 9227
DEB.CM.99.CM5 -TAC..---G-----TTTG.----GCTGT-A--.----------T-..A---...........T----..-GCTATCCA........................................................................................... 9158
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -T--.CT--G-.GT-GCTT.A--CGCTTC-A--.-----A----T-..A---...........T----.A--A-TCGG-T...............................-C---..-----CCAGCGGCCTGG................................... 9620
DRL.x.x.FAO TGGGG-A....----TCTG.-------CT.G-A.-----A------..--TG....C--ACTGCA---..-AAC--..------CCTG--AGGCTA------.TGA.-------T-.T-------T...GAGTCTGCTGAAGGAGGCTACCTGCTCGAGCCC-GG-T.GG 9435
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -GAGCA---G-----TTTC.A--CTCAG.AG--.--------C-T...----....---GC--.----..------TC-Y-G-G......AC---.------.-A-----C----AG--------T.....CTTACCAAAACC........................... 9143
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -GAGCA---G-----TTTC.A--CTC-G.AG--.------------..----....---GC--.----..------TC---G-G......AC---.------.-A-----------.--------T.....CTTA................................... 9198
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -GTAC.T--G------TTTC-----.AG-G-TG..----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..A---------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCCGGT.TGGCCA.CCGGGGG--A.... 9481
GSN.CM.99.CN166 AGG-.C---G------TCTA---CGCTAT.--A.-----A-----A..AC--....-C.......---.AG-GACTCT--GGAGTC.................................................................................... 9414
GSN.CM.99.CN71 AGGC.C.--G------TCTA---CGCTAT.--A.-----A------..AC--....-C.......---.AG-GACTCT--GGAGTC.................................................................................... 9410
LST.CD.88.SIVlhoest447 -CGGG--A-G.T-T-.....---A-T...-G--.------------..----....-C-............................................................................................................... 8588
LST.CD.88.SIVlhoest485 -CGGG--A-G.T-CA.....---A-..TT.G--.-----A..----..----....-C-............................................................................................................... 8589
LST.CD.88.SIVlhoest524 -CGGG--A-G.T-T-.....---A-..TT.G--.------------..----....-C-............................................................................................................... 8594
LST.KE.x.lho7 ....................---A-T...-G--.------------..----....-C-CC--.T---..T-G--AGTC--T.GCTC.T-GGGA..----CAGTC-CT------T-AGCACACT-GT...CAGCTAAGC.AGTCAGCCCTGGGAGGCTACA.....CTTA 9764
MND-1.GA.x.MNDGB1 .CAGG-A--GG-A---TCG.---CA..TG.-TG.CT----------..----...A---CGCT..---..T-G--AG.-----ACTACA-AGGCTAA.................G-GT-G-A-CT........................CTGAGCAGATCCC--...... 9089
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 9518
MND-2.GA.x.M14 ....T----G-----TCAG.---CATCTGA.--.------------.C-C--...T-GCCGCT..---.ATT.-A-TC----C-T..................................................................................... 9529
MND-2.x.x.5440 ....T----G------CAG.---AA.CCTGG--.------------.CT---...T-GCCGC-..---.A-G--A-TC----C-T..GA-AGGCTG------.TGAGC.-----...T-G-TCTCTGG.TGAGTTCTTG..AAGGAGTGCCTGCTTGTAGCC--G-GCGG 9354
MNE.US.x.MNE027 -G.AGCT--TC-G-AACACC-A--TTC.T-G...ATG-----AT-TCA----...A---CGCTC.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--...... 9536
MON.CM.99.L1_99CML1 -GACCC---G------TTG.-----TCGT-T-..A----A------..AC--....CC.......---.AG--ATCCT--GGAGTC.................................................................................... 9448
MON.NG.x.NG1 AGG-AC---G-----.CTTA-------ATC-T..-----A------..AC--....-C.......---.AGM-ATCCGC-GGAGTC............................--.-----GTCT..................................CCAC--CGGC 8107
MUS-1.CM.01.CM1239 AGG-ACT--G-----..CTTG--CTCAG--TTC.-----A----CA..GC--....-C.......---.AG--ATCCC--GGAGTCAGTTC---.CT-C-CA.GC-GC.-------C-CTCGGAA-.....--G.GTAA.AGCGGCCTGAGAGCCCTTGCCTAGGAGAAC 9463
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 CGG-ACT--G-----.CTTA-------AT---..-----A------..AC--....-C.......---.AG--ATCCC--GGAGTC.................................................................................... 9420
MUS-2.CM.01.CM1246 -GGACCT-AG------TTG.-------ATC-A..-----A------..AC--....-C.......---.AG--ATCCAA-GGAGTC.................................................................................... 9484
MUS-2.CM.01.CM2500 AGGAGC---A------TT-.-------A--T-..-----A------..----....-C.......---..G--ATCCAGACGGAGTC................................................................................... 9430
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -GAG.----GT-----TTG.-----TCCT.G--.------------..----....---GC--T----.A-TCA-...------CCTG--AG.CTG-.M---..----------T-.T-------T.....A-GTCTCTAGGAGACT.AGCTTGAGCCTGGGTGTTCGCT 9050
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -GAGG----GT-----TTG.-----TCCT.G--.------------..----....---GC--T----.ATTCA-...------CCTG--AGGCTA------..----------T-.T-------T.....A-GTCTCTAGGAGACT.AGCTTGAGCCTGGGTGTTCGCT 9126
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 TGGGA----G-----TCAG.-----TCCT.G--.------------..----....-C-GC-.CT---.A-AAC--.G------CCTG--AGGCTA--G---.TGA.-------T-.T-------T.....A-GTCTCTAGGAACTCCAGCTTGAGCCTGGGTGTTCGCT 9217
RCM.NG.x.NG411 -GGAG----GT-----TTG.-----TCCT.G--.------------..----....A---C--T----.A--CA-...------CCTG--AGGCTA------..----------TTGT-------T.....A-GTCTCTAGGAGACT.AGCTTGAGCCTGGGTGTTCGCT 9308
SAB.SN.x.SAB1 -GTAC.T--G------TTG.---CGT-CT.G--.CA----------..----....---.GCGC----AA-ACA-...-----GC.T---AGGCTG------..----------T-.T-------TAAGTC-G-ACCA..GCTTG...AGCCTGGGTGTTCG--G-GG.. 9832
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --G.G--CTGGTG--AACGC--A-ATAATCT--.-T---A-TAA--..-CTG..CT--GCACTG.-A-.TCTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-........................................................................ 9147
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 AGG.A-TC-GT-G--AACGC-TA-TTCTT-T--.-T---A-TAA-...-CCG..CT-AC-GCTC.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC----A-T-GT-----CCAGCGCTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--...... 9116
SMM.SL.92.SIVsmSL92A AGG.G-CT-GT-G--AACGC--A-A-AATCT--.-T---A-TAT-...-CAGC...----GCAC.---ATTTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-........................................................................ 9086
STM.US.89.STM_37_16 -G.AACT--TG-G-AAC-CC-TT-T-CTT--T..-T---A-TA--A..-C--...T-A-AGCTC.---.ATTCA-TC.A----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--...... 9713
SUN.GA.98.L14 ..AGG-A--GG-A---.TTA---A-T...-A--.------------..----....-C--C--C.---..T-G--AG.-----GC.TCA-AGGATAGGC--...C--C----A---.G----ACCTAGAGC-G.......GCTTGTCGCTCCTGAGTGAGCA--T..... 9803
SYK.KE.x.KE51 CCTGCATAAA--CC-AT-CT-TG-AGCT----.......................................................................................................................................... 9068
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -TTGCAACTA....................G--..-TCTCC---G-C.---G...GAGCCCTGAGA-ACTGG-A-AGCGGC-C.GGGA.................................GCCCTTGCCAGT-AAGGCTAGTGAGGTCCGGGTTTGGCCGC-CG-TCTT 9487
TAL.CM.00.266 -GAGTT.--G------TTG.-------A-.--A.------------..A---....-C-G-AG...........CTATC--T-GCTC................................................................................... 9338
TAL.CM.01.8023 -GAGCT.--G------TA..-----................................................................................................................................................. 8845
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -GTACTT--G------TT.C-------.-.G--.-----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..------------.T--G----T.....G-GCCTA...ACCTGGTCTGGCCATCCAGGGG--A.... 9646
VER.DE.x.AGM3 -GTAC.---G------TTTA-------.-.G--.-----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..----------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCTGGT.TGGCCA.CCAGGGG--A.... 9171
VER.KE.x.9063 -GTAC.---G-----TTTTA-------.-.G--.-----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..----------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCTGGT.TGGCCA.CCAGGGG--A.... 9671
VER.KE.x.AGM155 -GTAC.---G------TTTA-------.-.G--.-----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..----------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCTGGT.TGGCCA.CCAGGGG--A.... 9652
VER.KE.x.TYO1_patent -GTCC.---G------TTTA-------.-.A--.-----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..----------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCTGGT.TGGCCA.CCAGGGG--A.... 9635
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................................... 9484
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -GAGGA-ACTT----TTTT----..............-----AAGTAGA---TCTG-AGC-ATCTG--TGCAGTCTTC-GC--GAGGCTAGGT-CCTG--TGGTG-TC--ACTTG-C--AG--CT-TTGGTGCCTGAGTGGTGGTCCCACTTGGCCAAGAGA--CAGGTA 8598
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H1B.FR.83.HXB2 ..............................................GGAACCC.....ACTGCTTAA......................................................................................GCCTC.....AATAAAG 9618
H1A1.UG.85.U455_U455A ..............................................-------.....---------......................................................................................-----.....------- 9077
H1C.ET.86.ETH2220 ..............................................-------.....---------......................................................................................-----.....------- 9018
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1F1.BE.93.VI850 ..............................................-------.....--------........................................................................................................ 8903
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ..............................................-------.....---------A.....................................................................................-----.....------- 9063
H1H.CF.90.056 ..............................................-------.....---------......................................................................................-----.....------- 8936
H1J.SE.93.SE9280_7887 ..............................................-------.....---------......................................................................................-----.....------- 8917
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
H1O.BE.87.ANT70 GAGTGAG................................................................................................................................................................... 9753
H1O.CM.91.MVP5180 .............................................CT------.....G--------......................................................................................CG---.....------- 9734
H1O.CM.94.BCF06 .............................................CT------.....G--------......................................................................................CG---.....------- 9797
H1O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 9226
H1O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 9243
H1O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 9186
H1O.CM.x.pCMO2_3 .............................................CT------.....G--------......................................................................................CG---.....------- 9772
H1O.FR.92.VAU .............................................CT------.....G--------......................................................................................CG---.....------- 9310
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .............................................CT------.....G--------......................................................................................CG---.....------- 9800
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 9186
H1O.US.x.I_2478B .............................................CT------.....G--------......................................................................................CG---.....------- 9867
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 8938
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 9182
H1N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 9045
H1P.CM.06.U14788 ............................................GCA------.....----G----AAA.................................................................................................... 9238
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
CPZ.CD.06.BF1167 TGGG.AGTTCTCTGGTAGTCAGGGCATGAGACCACTGCTT.AACGCTC...................................................................................................................------- 9816
CPZ.CD.90.ANT ..............................................-AG----.......-----.........................................................................................-T-............. 9068
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ............................................AGA------.....---------......................................................................................-----.....------- 9229
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ..............................................-------.....---------......................................................................................-----.....------- 9114
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ...........................................AGGA------.....---------......................................................................................-----.....------- 9150
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..............................................-------.....---------......................................................................................-----.....------- 9190
CPZ.CM.98.CAM3 ..............................................A------.....---------......................................................................................-----.....------- 9073
CPZ.CM.98.CAM5 .......................................................................................................................................................................... 9261
CPZ.GA.88.GAB1 ..............................................-------.....---------......................................................................................-----.....------- 9710
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ...............................................------.....---------......................................................................................-----.....------- 9046
CPZ.TZ.00.TAN1 C...........................................TA-AG---......G--------......................................................................................CG-.TC....------- 9309
CPZ.TZ.01.TAN2 .........................................TGGCT---GA--.....G--------......................................................................................CG---.....------- 9329
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 CTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGTAGTGACTGGTAAGAGACCGCTGCTT.---G-TCAAT-AA----GCCTGAGAGTGTT............................................................................................ 9322
CPZ.TZ.09.UG38 ........................................CTGGTAA--GA--.....---------......................................................................................CG---.....------- 9266
CPZ.US.85.US_Marilyn ...............................................------.....---------......................................................................................-----.....------- 9682

TAR element end Poly-A signal
MAC.US.x.239 ...........................................GCTA--CT-TC.ACC-GCA---GGCCGGTGCTGGGCAGAG.......................................TGACTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG.C----TTC..-------10138
H2A.DE.x.BEN ...........................................GCT---CT-TC.ACC-G-A---GGCCGGTACTGGGCAGA........................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG.A----TTC..-------10217
H2A.PT.x.ALI ...........................................GCTA--CT-TC.ACC-G-----GGCCGGCACTGGGCAGA........................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG.A----TT...-------10211
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ...........................................GCTA--CT-TC.ACC-G-----GGCCGGCACTGGGCAGA........................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAAAAG.A----TT...------- 9656
H2B.CI.x.EHO ...........................................GCTA--CT-TC.ACC-GCA---GGCCGGTGCTGGGCAGA........................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AA.C----TT...------A10106
H2B.GH.86.D205_ALT ...........................................GCTA--CT-TC.ACC-GCA--AGGCCAGTGTTGGGCAGA........................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AA.C----TT...------.10134
H2G.CI.92.Abt96 ...........................................GCTA--CT-TC.ACC-GCA---GGCCGGTGCTGGGCAGAG.......................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTACAACGA----TT...------- 9567
H2U.FR.96.12034 ...........................................GCTA--CT-TC.ACC-AAAG........................................................................................................... 9607
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 8728
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 9265
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 9227
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 9158
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ..............................................-AGC--TGAG..-GGC----GCAGCGGCCTGGGAGCCCTCTAAGGTATTGCAACAAGTACC............................................................... 9679
DRL.x.x.FAO TTCGCAGGG....CCTTGGCCTTGGGCTCTGGGTAGCTCGG.TCAG-AGG-TTCTGGAGG-AGA-C-CTAGGGGCTGCTCTGGTCTTGGTCTGGTAGACCTTCGCTACTTCTAGTGGCCATAGAAGTAGGGGAGTAGGCACCGCTTGCTTATCCTAATTGCTC------- 9600
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 9143
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ............................................GCA------.....---------......................................................................................CG---.....------- 9228
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..............................................---CT--.....TTG----C-TAT...................................................................................AG---.....------C 9512
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 9414
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 9410
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 8588
LST.CD.88.SIVlhoest485 .......................................................................................................................................................................... 8589
LST.CD.88.SIVlhoest524 .......................................................................................................................................................................... 8594
LST.KE.x.lho7 GC................................ACCCACCTGGGCCTG-T-AGCCTAGGGAGC---G.................................GGCTCCTAGCTTGCTACTT..TAAA...GCCTTC............................------. 9835
MND-1.GA.x.MNDGB1 ....................TAGAGCAAGGACCAGAGTCCTGAGTGACTGGGTCTGAGCACCTCACTCGGGGCTGATCACCTC.......................................GAGGTAGTGGAACTCCTTGC.TTGCTTGCTATTG--TTC..------- 9197
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 9518
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 9529
MND-2.x.x.5440 TTCGCAGGCCCCT.......GGCTTGTGGCTCTGGGTAGCTCGTCA--TGTT-TGGAA-GGCT-ACGGGAGGACACTCTTGCTTGGTCTTGATAGACCTCTAGCAATCCCTTAGGCCTGGAGATTGTGGGATTGACTACCGCTTGCTTGCTATTAT-GCCC..------- 9515
MNE.US.x.MNE027 ...........................................GCTA--CT-TC.ACC-GCA---GGCCGGTGCTGTGCAGAG.......................................TGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG.A----TTC..------- 9615
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 9448
MON.NG.x.NG1 CT................................GGGAGCCCTTGGA-CTAGGTAAAGCGGC--GGGAGCCCTTGCCTAGAGAGGTGCCGGCTCTCGGCTCGCTTGCTGAATAGGCTTTACC...............................AG-C-.....------. 8208
MUS-1.CM.01.CM1239 TG................................GTTCTCGGCTTGCTTTG-TTCGAAG--TA--G-GCCCACAATA............................................................................................. 9508
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................................................................................... 9420
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 9484
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 9430
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ........................AGTTCTCTGAA.GGGCTTGCTG--G-G-GCTCTGG--.GGGTCGTGGTAGACCTTCAGCTGGGTACTTGGCCAGTCCCAGTGGGA..GTAGGCTCCACTTGCTTGCAGCTAATTGT.............TA---.....------C 9174
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ........................AGTTCTCTGAA.GGGCTTGCTG--G-GTACTCTTG--TGG.TCTTGGTAGACCTTCAGCTGGGTACTTGGCCAGTCCCAGTGGGA..GTAGGCTCCGCTTGCTTGCAGTTAAGATTGT...........TA---.....------C 9252
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................GGTGTCTCTGAACAGGCTTGCTG--GTG--TCTCGCTCTTCGGGTAGACCGCCA.....GTTGAGGCTCGGCCGGCCTCAACGGGA..GAGATCACCGCTTGCTTATAGCC..TTGA.............................. 9325
RCM.NG.x.NG411 ........................AGTTCTCTGAA.GGGCTTGCTG---.G-GCCTTGG--.GGGTCTTGGTAGACCTTCAGCTGGGTACTTGGCCAGTCCCAGTGGGA..GTAGGCTCCGCTTGCTTTCTGGTTAAT...............TG---.....------. 9428
SAB.SN.x.SAB1 .....................AAGGCAAGCCTAAGAGCACTCTGGT-AGG.T-.....TTG-TAG-CCC.........TCGCCTGGCGACT.GGCCATTGCCAGTAGCA...GAGACTCCGCTTGCTTGCTTGATT.................-----.....------- 9940
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......................................................................................................................................................................... 9147
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ...........................................GCTA--CT-TC.ACC-GCA---GGCCGGTGCTGGGCAGGG.......................................TGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG.A----TTT..------- 9195
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......................................................................................................................................................................... 9086
STM.US.89.STM_37_16 ...........................................GCTA--CT-TC.ACC-GCA---GGCCAGTGCTGGGTAGAG.......................................TGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAT.AT.AT---TTC..------- 9792
SUN.GA.98.L14 ...........................................GCTAAGCA--TCACCCGA--C-G-TCAGCTTGGGGAGCTAGAGG...................................CTCCTTGCTTTGCAGTACAA..........GC-T--.....------- 9880
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 9068
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CGGCAGCTCTCCGTTGCTT............................-CTTTGCTTACG-..TGAT.......................................................................................CAGC-CA...------- 9537
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 9338
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 8845
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .............................................GA-CCT--......T------GAA..............................................................................GGCTATTG--......------- 9681
VER.DE.x.AGM3 ..............................................---CT--.....TTG-----GAA....................................................................................AG--......------T 9200
VER.KE.x.9063 ..............................................---CT--.....TTG----GGAA....................................................................................AG--......------A 9700
VER.KE.x.AGM155 ..............................................---CT--.....TTG-----GAA....................................................................................AG--......------. 9680
VER.KE.x.TYO1_patent ..............................................---CT--.....TTG-----GAA....................................................................................AG--......------. 9663
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................................... 9484
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GGAG..............................CTGACCACGCTT-CTTGTTAGGGTGT-TGCAG-T...............................................................................................------- 8643
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3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start 3’ LTR U5 end
H1B.FR.83.HXB2 .CTTGCC.....TTGAG..TG.CTTCAA.GTAGTGTGTGCCCGTC.TG....TT..GTG.TGACTCT...GGT..AA.CTAGAGA.................TCCCTCAGA....................CCCTTTTAGTCAGTGTGGAAAATCTCTAGCA 9719
H1A1.UG.85.U455_U455A .------.....-----..GTG---G--.----------------.--....--..A-T.-------...---..--.-------.................---------....................--AC-A---A-T----.A------------- 9178
H1C.ET.86.ETH2220 .------.....-----..--............................................................................................................................................. 9031
H1D.CD.84.84ZR085 .................................................................................................................................................................. 8975
H1F1.BE.93.VI850 .................................................................................................................................................................. 8903
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .------.....AA-CC................................................................................................................................................. 9074
H1H.CF.90.056 .------.....-----..--.---T........................................................................................................................................ 8953
H1J.SE.93.SE9280_7887 .------.....-----..G-CGCATGC.AAGCC-............................................................................................................................... 8943
H1K.CM.96.96CM_MP535 .................................................................................................................................................................. 8604
H1O.BE.87.ANT70 .................................................................................................................................................................. 9753
H1O.CM.91.MVP5180 .------.....-----..--AGAAGC-..GT-----CT-..A--TGT..................-...CAA..............................----GGTGTCTAGAGATC......................................... 9792
H1O.CM.94.BCF06 .------.....-----..--C............................................................................................................................................ 9811
H1O.CM.96.96CMA102 .................................................................................................................................................................. 9226
H1O.CM.98.98CMA104 .................................................................................................................................................................. 9243
H1O.CM.99.99CMU4122 .................................................................................................................................................................. 9186
H1O.CM.x.pCMO2_3 .------.....-----..--AGAAGC-GTGT---CTCAT-T--TCAACCCTGGTATCTAGAGA--CCTCA-ATC-CGTAGACTGAA..........................................................-CA-------------- 9868
H1O.FR.92.VAU .------.....-----..--AGAAGC-...................................................................................................................................... 9330
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .------.....-----..--AGAAGC-GTGT---CTCAT-T--TCGACCCTGGTATCTAGAGA--................................................................................................ 9858
H1O.US.99.99USTWLA .................................................................................................................................................................. 9186
H1O.US.x.I_2478B .------.....-----..--C............................................................................................................................................ 9881
H1N.CM.02.DJO0131 .................................................................................................................................................................. 8938
H1N.CM.95.YBF30 .................................................................................................................................................................. 9182
H1N.CM.97.YBF106 .................................................................................................................................................................. 9045
H1P.CM.06.U14788 .................................................................................................................................................................. 9238
H1P.FR.06.RBF168 .................................................................................................................................................................. 8654
CPZ.CD.06.BF1167 .------.....-GAGAG.--TTA.TC-GTGT---CCCAT-TCATTCCGCGCCGGCCCTGG-GTAGAGATCCCTC-GATCTCT--AGGCTAAGCAAAAATCTCTA-..C-GGCCC............................................... 9921
CPZ.CD.90.ANT .................................................................................................................................................................. 9068
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .------.....-----..--A---G........................................................................................................................................ 9247
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .------.....-----..--CT-AA........................................................................................................................................ 9132
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .------......----..-AA---G........................................................................................................................................ 9167
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .------.....-----..--CTGCA........................................................................................................................................ 9208
CPZ.CM.98.CAM3 .------.....-----..--A---G..A-C----...TGTGCCTA-CCA..--C..A-.-A-----...---..--.-------TCC...................................CTCAGAA.-TA--A--A..GTA-GT-----------... 9170
CPZ.CM.98.CAM5 .................................................................................................................................................................. 9261
CPZ.GA.88.GAB1 .------.....-----.TGTAT--G..A-C----------TA--TA.....--C..A-.AC-----...---..--.-------TCC...................................CTCAGAT.TAAA--ATA..GTCAA--------------- 9811
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .------.....-----..--CTC-A..A-----------T-A--TG.....--C..A-.-A-----...---..GT.-------TCC...................................CTCAGAC.TAAA.CATAA.G-A----------------- 9146
CPZ.TZ.00.TAN1 .-C----......----..A-.TG-T.-...................................................................................................................................... 9326
CPZ.TZ.01.TAN2 .-C----....TGA---..--TTA.......................................................................................................................................... 9346
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .................................................................................................................................................................. 9322
CPZ.TZ.09.UG38 .-C----....TGA---..--TTA.......................................................................................................................................... 9283
CPZ.US.85.US_Marilyn .------.....-----..--CT--A..A------------TA--.C.....--C..A-.-------...---..--.-------TCC...................................CTCAGAA.-T---AA-A..GTA-GT-------------- 9781

3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start 3’ LTR U5 end
MAC.US.x.239 .--.---ATT..--AGA..A-TAAG-T-..GT------T---A--TCT.CCTAGCC-CC.GCCTGG-...CAAC.TCGG-..-CTCAATA....ATAAGAAGA----GGTCTGTTAGGACCCTTTCTGCTT.TGGGAA-CCG-AGCA--------C------ 10279
H2A.DE.x.BEN .--.---AG...--AGA..A-CAAGTT-.AGT------T---A--TCT.CCTAGTC-CC.GCCTGG-...CA-..TCGG-GTTC-TCTGA....GTAACAAGA----GGTCTGTTAGGACCCTTCTCGCTT.TGGGAATCCA--GCA--------C------ 10359
H2A.PT.x.ALI .--.---AA...--AGA..A-CAGGTT-.AAG------T---A--TCT.CCTAGTC-CC.GCCTGG-...CA-..TCGG-GTTC-CCTG...AGT.AACAAGA----GGTCTGTTAGGACCCTTTCTGCTT.TGGGAA-CGG--GCA--------C------ 10353
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .--.---AG...--AGA..A-CA........................................................................................................................................... 9672
H2B.CI.x.EHO .--.---TA...--AGA..A-CAAGAC-.AGT------T---A--TCT.CCTAGTC-CC.GCCTGG-...CA-..TCGG-..GCTCCAC......TA..GAAA----GGTCTGTTAGGACCCCTTCTGCTT.TGGGAA-CCA--GCA--------C------ 10242
H2B.GH.86.D205_ALT .--.---AA...--AGA..A-CAAGT-..AGT------T---A--TCT.CCTAGTC-C..GCCTGG-...CAC..TCGG-..GCTCC.....ACT.GA.TAGA----GGTCTGTTAGGACCCTTCTTGCTT.TGGGAA-CCG-AGCG--------C------ 10269
H2G.CI.92.Abt96 .--.---AAA..--AGA..A-TAAG---GTGT------............................................................................................................................ 9599
H2U.FR.96.12034 .................................................................................................................................................................. 9607
COL.CM.x.CGU1 .................................................................................................................................................................. 8728
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .................................................................................................................................................................. 9265
DEB.CM.99.CM40 .................................................................................................................................................................. 9227
DEB.CM.99.CM5 .................................................................................................................................................................. 9158
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .................................................................................................................................................................. 9679
DRL.x.x.FAO .--AC-...CAT--AGA..--GA-GAGTAAGT--A....................................C-CTTGT--TTT-TTCTTAGTGAGACTCTGG-TA--GGAGATCCCTCAGACTAGGTGAGAG-TA-CCT-AGCT-TA-TG-G-GTAAAGAA- 9720
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .................................................................................................................................................................. 9143
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ..C-TG-C...A-----..--AA--......................................................................................................................................... 9246
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..C---TCGC..--AGT..C-CTA-ATTG.G---CAAGTG-TCATTGCTGCGCCGA-CCT.CTAGAGG......TG-A-CTCTCTTACTGGGTTCTCCTGTAC--AGGT...................................G-G..-G--A---C---- 9623
GSN.CM.99.CN166 .................................................................................................................................................................. 9414
GSN.CM.99.CN71 .................................................................................................................................................................. 9410
LST.CD.88.SIVlhoest447 .................................................................................................................................................................. 8588
LST.CD.88.SIVlhoest485 .................................................................................................................................................................. 8589
LST.CD.88.SIVlhoest524 .................................................................................................................................................................. 8594
LST.KE.x.lho7 .AAGTTGCTC.A---TTAGAAAG-A---GC------C-CATA--AG-CTCTT-CTCC-TCGCC-.......TGGTTCAG-GATC..................--T-A-TAGAGAGATTGGAGCCTTGTGAT--GGGAC--GGCT-CCA-............. 9957
MND-1.GA.x.MNDGB1 .TAACTTAGA.A--AGA...-CA........................................................................................................................................... 9215
MND-2.CM.98.CM16 .................................................................................................................................................................. 9518
MND-2.GA.x.M14 .................................................................................................................................................................. 9529
MND-2.x.x.5440 .---A--TGA..--AGAATA-CAAGT--GAGTACTC--C-ATT-TG-CTTCAA-AGAA.ACTCTGG-TACC-GAG-........................TCC-..-----TCTGTGGCAGAGATTTGATAT-TAG-G--AGTAGAGAA--------C---- 9647
MNE.US.x.MNE027 .--.---AT...--AGA..A-TAAG-C-..GT-----CT---A--TCT.CCTAGTC-CC....................................................................................................... 9664
MON.CM.99.L1_99CML1 .................................................................................................................................................................. 9448
MON.NG.x.NG1 .G-GCTT.GA..AA-C.................................................................................................................................................. 8220
MUS-1.CM.01.CM1239 .................................................................................................................................................................. 9508
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .................................................................................................................................................................. 9420
MUS-2.CM.01.CM1246 .................................................................................................................................................................. 9484
MUS-2.CM.01.CM2500 .................................................................................................................................................................. 9430
OLC.CI.97.97CI12 .................................................................................................................................................................. 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .TACATGCC...A-T--TTGAA--G---C.A-------------TT-A....--CCTCAG-.GG-AACGACTCTGGGGTAGAGA..................--------.....ATACTTGTGGCAGAAGTG.C--G-AGGCTAAGAA--.-------C-- 9301
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .TACTTGCC...A-T--TTGAA--G---C.A-----------A-TT-A....--CCTCAG-.GG-AACGACTCTGGGGTAGAGA..................--------.....ATATTGGTGGCAGAAGT..AC-G-AGGCTAAGAA--.-------C-- 9378
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..............AGCTC...................................AATAAAGC..AT.GCCA-.....TTAGTTT-C.TGTAAGC.AAGTGTG-G---GTTTTA....CCTCTCAGCAGTTAA-GAC-CT-GGGTA-G-A............. 9411
RCM.NG.x.NG411 .--GCATGCT.C--AGTTGAAC-AGA-TCAAGTGTGTG.---A-TT-A......TCTCTCA-TGAAACGACTCTGGGGT-G-GA..................--------.....ATATTTGTGGCAGAAGT.AC-.G-AGGCTAAGAA------C-A-C-- 9556
SAB.SN.x.SAB1 T------.....--AGTTTACAAG-A--GCA-----------A-TTATTCCTCAG...........................................GACAA----GGTTACTAAGGATCCC.........TGA.........-AGAA------CT----- 10036
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .................................................................................................................................................................. 9147
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .--.---AG...A-AGA..A-CAAG---..GT------............................................................................................................................ 9224
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .................................................................................................................................................................. 9086
STM.US.89.STM_37_16 .--.---AAT..--AGA..A-TAAG---..GT-G----T---A--TCT.CCTAGTC-CC.GCCTGG-...CAAC.TCGG-..-CTCAA.............GA----GGTCTGTTAGGACCCTTTCTGC................................. 9892
SUN.GA.98.L14 .-C----.....--AG...-TTTACTGCAAGCAA----T-----GT-CTCTC--TCTCC...............TTCTAA-CCCTGTTCGACTGCTCTCAGC-AGGGAGC-A............TTACTGG--GCC-AGTGATCC-G--CTG-CGG------ 10006
SYK.KE.x.KE51 .................................................................................................................................................................. 9068
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .TG--GTA....AACGCAAGTAACGTCTGC-CTCA-C--TT-TG-TG-GT.CACCTCCCGA.-GGTG............................................................................................... 9597
TAL.CM.00.266 .................................................................................................................................................................. 9338
TAL.CM.01.8023 .................................................................................................................................................................. 8845
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ..-----TG..C--A--..A-T--ATCTGAG.CAAGTGC-T-A-TGC-CGCCC-TCC-CAG-..............................GAACCCTCGT-A-TGGG-............TTTCTTATC-AGGC-G--..........-------C---- 9784
VER.DE.x.AGM3 .---CG-TG.CA--AG-.CA-AGACTT..--GAGAGA....-A-TGCCTGGTGCATCCAGCACAAG...................TGAGGGAAGACCCTGATGGAA---ACCATGGAGAAGTCTTGGTCTGGAAG.........-T--ATCCCATGT----- 9325
VER.KE.x.9063 .---TG-CTGCA--AGA..G.CT-ATCTGAGTCAAGTGC--TCATTGACG.CC-CAC-C..A-GCAGG.....GG--C-GTTCCTTACTGGGTTCTCTCTCTGA--CAG...................................GCG---G--A---C---- 9815
VER.KE.x.AGM155 .------TG.CA--AGA..G.CT-ATCTGAGTCAAGTGC--TCATTAATG.CC-CAC-C..TTGAACG.....GG-GAAGTTCCTTACTGGGTTCTCTCTCAAA--CAG...................................GCGA--G--A---C---- 9794
VER.KE.x.TYO1_patent .------TG.CA--AGA..G.CT-ATCTGAGTCAAGTGT--TCATTGACG.CC-CAC-CTCTTGAACG......GG-ATCTTCCTTACTGGGTTCTCTCTCT........................GACCCAGGCGAG--...........--A---C---- 9778
WRC.CI.97.97CI14 .................................................................................................................................................................. 9484
WRC.CI.98.98CI04 .................................................................................................................................................................. 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AG-CTTTTGC..--AGCA.A-AAGCGTGT-GTTA--T-TTGTTGTAA-AAGTAGAACCCTG-GAGGCTT............................................................................................. 8709
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V-4.1 Gag . . . . . . . . . . . . . . 320
V-4.2 Pol . . . . . . . . . . . . . . 328
V-4.3 Vif . . . . . . . . . . . . . . 342
V-4.4 Vpr . . . . . . . . . . . . . . 346
V-4.5 Tat . . . . . . . . . . . . . . 348
V-4.6 Rev . . . . . . . . . . . . . . 350
V-4.7 Vpu . . . . . . . . . . . . . . 352
V-4.8 Env . . . . . . . . . . . . . . 354
V-4.9 Nef . . . . . . . . . . . . . . 368

V-1 Introduction

The HIV-1/SIVcpz protein alignments are based on the com-
plete genome nucleotide alignment, but in some cases a few se-
quences were removed because they were too short to be infor-
mative (especially in Nef), had many stop codons or a strange
segment of amino acids. As with the other alignments in this
compendium, they are intended to display the genetic variation
of the world-wide HIV epidemic in a compact form. They are
annotated in more detail than the complete genome nucleotide
alignment.
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V-2 Annotated features

Features of HIV-1 annotated in the alignment that follows.

Feature Protein Location Page

Gag start, p17 start Gag 1 320
membrane binding Gag 1-30 320
phosphorylation site Gag 112 320
p17 end Gag 132 320
p24 start Gag 133 322
CyPA binding Gag 205-241 322
major homology region Gag 285-304 322
p24 end Gag 364 324
p2 start Gag 365 324
p2 end Gag 377 324
p7 start Gag 378 324
Zn motif Gag 392-404 324
Zn motif Gag 413-425 324
p7 end Gag 432 324
p1 start Gag 433 324
p1 end Gag 448 326
p6 start Gag 449 326
Vpr binding Gag 455-460 326
Vpr binding Gag 489-494 326
p6 end, Gag end Gag 501 326
Pol start Pol 1 328
Gag-Pol TF start Pol 1 328
Gag-Pol TF end Pol 56 328
protease start Pol 57 328
protease end Pol 155 330
p66, p51 RT start Pol 156 330
M41L Pol 196 330
D67N Pol 222 330
K70R Pol 225 330
D110 catalytic site Pol 265 330
polymerase motif Pol 337-342 332
T215Y Pol 370 332
K219Q Pol 374 332
p51 RT end Pol 595 334
p15 RNase H start Pol 596 334
p66 RT, p15 Rnase H end Pol 715 336
p31 Integrase start Pol 716 336
p31 Integrase end Pol 1004 340
Pol end Pol 1004 340
Vif start Vif 1 342
Vif end Vif 193 344
Vpr start Vpr 1 346
oligomerization Vpr 1-41 346
amphipathic α-helix Vpr 17-33 346
H(S/N)RIG motifs Vpr 71-83 346
frameshift in HXB2 Vpr 72 346
Vpr end in HXB2 Vpr 79 346
Vpr end Vpr 98 346
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Tat start Tat 1 348
C-rich region Tat 22-37 348
nuclear localization Tat 49-57 348
exon 1 end Tat 72 348
exon 2 start Tat 73 348
Tat end Tat 102 348
Rev start Rev 1 350
exon 1 end Rev 25 350
exon 2 start Rev 26 350
NLS Rev 34-49 350
Leu-rich effector domain Rev 75-83 350
Rev end Rev 117 350
Vpu start Vpu 1 352
transmembrane domain Vpu 1-27 352
cytoplasmic domain Vpu 28-82 352
α-helix Vpu 43-51 352
phos Vpu 53 352
phos Vpu 57 352
α-helix Vpu 58-70 352
Vpu end Vpu 83 352
Env start Env 1 354
signal peptide end Env 30 354
gp120 start Env 31 354
glycosylation NVT Env 88-90 354
CD4 binding Env 124 354
V1 Env 131-156 354
glycosylation NDT Env 136-138 354
glycosylation NSS Env 141-143 356
glycosylation NCS Env 156-158 356
V2 Env 158-196 356
glycosylation NIS Env 160-162 356
glycosylation NDT Env 186-188 356
glycosylation NTS Env 197-199 356
CD4 binding Env 196 356
glycosylation NKT Env 230-232 356
glycosylation NGT Env 234-236 356
glycosylation NVS Env 241-243 356
glycosylation NGS Env 262-264 356
glycosylation NFT Env 276-278 358
CD4 binding Env 279 358
glycosylation NTS Env 289-291 358
glycosylation NCT Env 295-297 358
V3 Env 296-331 358
glycosylation NNT Env 301-303 358
V3 tip Env 312-315 358
glycosylation NNT Env 339-341 358
glycosylation NKT Env 356-358 358
CD4 binding Env 365 358
V4 Env 385-418 358
glycosylation NST Env 386-388 358
glycosylation NST Env 392-394 358
glycosylation NST Env 397-399 358
glycosylation NNT Env 406-408 360
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Feature Protein Location Page

CD4 binding Env 425 360
glycosylation NIT Env 448-450 360
CD4 binding Env 455 360
V5 Env 460-471 360
glycosylation NES Env 463-465 360
CD4 binding Env 469 360
fusion peptide Env 512-527 360
gp120 end Env 511 360
gp41 start Env 512 360
immunodominant region Env 588-607 362
glycosylation NAS Env 611-613 362
glycosylation NKS Env 616-618 362
glycosylation NHT Env 624-626 362
glycosylation NYT Env 637-639 362
transmembrane domain Env 685-704 364
gp41 cytoplasmic tail start Env 705 364
glycosylation NGS Env 750-752 364
glycosylation NAT Env 816-818 364
cytoplasmic tail end Env 857 366
gp41 end Env 857 366
Env end Env 857 366
Nef start Nef 1 368
myristoylation Nef 2-7 368
acidic cluster Nef 62-65 368
poly-P helix Nef 69-78 368
phosphorylation Nef 77-81 368
HXB2 premature Nef end Nef 124 368
normal Nef end Nef 207 370

V-3 Sequences

Sequences included in the HIV-1 protein alignments.

Name Accession Proteins Author Reference

B.FR.83.HXB2 K03455 All Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)
A1.AU.03.PS1044_Day0 DQ676872 All Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 JQ403028 All Henn, M.R. PLoS Pathog 8(3):E1002529

(2012)
A1.ES.06.X2110 FJ670523 All Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
A1.IT.02.60000 EU861977 All Riva, C. ARHR 24(10); 1319-25 (2008)
A1.KE.06.06KECst_001 FJ623487 All Tovanabutra, S. ARHR 26(2); 123-31 (2010)
A1.RU.11.11RU6950 JX500694 All Baryshev Unpublished
A1.RW.07.pR463F JX236677 All Baalwa, J. Virology 436(1):33-48 (2013)
A1.SE.95.SE8538 AF069669 All Carr, J.K. AIDS 13(14); 1819-26 (1999)
A1.TZ.01.A341 AY253314 All Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
A1.UA.01.01UADN139 DQ823357 All Saad, M.D. ARHR 22(8):709-714 (2006)
A1.UG.07.p191845 JX236671 All Baalwa, J. Virology 436(1):33-48 (2013)
A1.ZA.04.04ZASK162B1 DQ396400 All Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125

(2006)
A2.CD.97.97CDKTB48 AF286238 All Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
A2.CM.01.01CM_1445MV GU201516 All Carr, J.K. Retrovirology 2010 Apr 28;7:39
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A2.CY.94.94CY017_41 AF286237 All Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
B.AR.04.04AR143170 DQ383750 All Pando, M.A. Retrovirology 3 , 59 (2006)
B.AU.04.PS1038_Day174 DQ676871 All Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
B.BO.09.DEMB09BO001 JX140656 All Hora Unpublished
B.BR.06.06BR1119 JN692480 All Sanabani, S.S. PLoS ONE 6(10):E25869 (2011)
B.CA.07.502_1191_03 JF320424 All Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 JQ403042 All Henn, M.R. PLoS Pathog 8(3):E1002529

(2012)
B.CN.10.DEMB10CN002 JX140658 All Hora Unpublished
B.CO.01.PCM001 AY561236 All Sanchez, G.I. Am J Trop Med Hyg 74(4); 674-7

(2006)
B.CU.99.Cu19 AY586542 All Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
B.CY.09.CY266 JF683807 All Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 JQ403037 All Henn, M.R. PLoS Pathog 8(3):E1002529

(2012)
B.DK.07.PMVL_011 FJ694790 All Vinner, L. APMIS 119(8); 487-97 (2011)
B.DO.05.05DO_160884 EU839597 All Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)
B.ES.09.P2149_3 GU362881 All Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
B.FR.08.DEMB08FR002 JX140654 All Hora Unpublished
B.GE.03.03GEMZ004 DQ207940 All Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
B.HT.05.05HT_129389 EU839602 All Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)
B.JM.05.05JM_KJ108 EU839605 All Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)
B.JP.05.DR6538 AB287363 All Sakamoto Unpublished
B.KR.07.07KYY4 JQ341411 All Cho, Y.-K. ARHR 29(4); 738-43 (2013)
B.NL.00.671_00T36 AY423387 All Geels, M.J. J Virol 77(23):12430-12440 (2003)
B.PE.07.502_2649_wg8 JF320019 All Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
B.PY.03.03PY_PSP0115 JN251906 All Eyzaguirre Unpublished
B.RU.11.11RU21n JX500708 All Baryshev Unpublished
B.TH.07.AA040a_WG11 JX447156 All Rolland, M. Nature 490(7420); 417-20 (2012)
B.TT.01.01TT_CRC50069 EU839608 All Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)
B.TW.94.TWCYS_LM49 AF086817 All Huang Unpublished
B.UA.01.01UAKV167 DQ823362 All Saad, M.D. ARHR 22(8):709-714 (2006)
B.US.11.ES38 JN397362 All Buckheit, R.W.3. Nat Commun 3, 716 (2012)
B.UY.02.02UY_TSU1290 JN235958 All Eyzaguirre Unpublished
B.VE.10.DEMB10VE001 JX140659 All Hora Unpublished
B.YE.02.02YE507 AY795904 All Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
C.AR.01.ARG4006 AY563170 All Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.BR.07.DEMC07BR003 JX140663 All Hora Unpublished
C.BW.00.00BW07621 AF443088 All Novitsky, V. J Virol 76(11):5435-5451 (2002)
C.CN.98.YNRL9840 AY967806 All Qiu, Z. ARHR 21(12):1051-1056 (2005)
C.CY.09.CY260 JF683803 All Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
C.ES.07.X2118_2 EU884500 All Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

C.ET.02.02ET_288 AY713417 All Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.GE.03.03GEMZ033 DQ207941 All Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
C.IL.98.98IS002 AF286233 All Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
C.IN.03.D24 EF469243 All Dash, P.K. Retrovirology 5(1):25 (2008)
C.KE.00.KER2010 AF457054 All Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
C.MM.99.mIDU101_3 AB097871 All Takebe, Y. AIDS 17(14):2077-87 (2003)
C.MW.93.93MW_965 AY713413 All Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.SN.90.90SE_364 AY713416 All Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.SO.89.89SM_145 AY713415 All Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.TZ.02.CO178 AY734556 All Arroyo, M.A. AIDS 19(14):1517-1524 (2005)
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C.US.98.98US_MSC3018 AY444800 All Tovanabutra, S. ARHR 21(5):424-429 (2005)
C.UY.01.TRA3011 AY563169 All Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.YE.02.02YE511 AY795906 All Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
C.ZA.10.DEMC10ZA001 JX140669 All Hora Unpublished
C.ZM.02.02ZM108 AB254141 All Tatsumi Unpublished
D.CD.83.ELI K03454 All Alizon, M. Cell 46(1):63-74 (1986)
D.CM.10.DEMD10CM009 JX140670 All Hora Unpublished
D.CY.06.CY163 FJ388945 All Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
D.KE.97.ML415_2 AY322189 All Fang, G. J Infect Dis 190(4):697-701 (2004)
D.KR.04.04KBH8 DQ054367 All Cho, Y.-K. ARHR 29(4); 738-43 (2013)
D.SN.90.SE365 AB485648 All Takekawa Unpublished
D.TD.99.MN011 AJ488926 All Vidal, N. JAIDS 33(2):239-246 (2003)
D.TZ.01.A280 AY253311 All Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
D.UG.08.p191859 JX236672 All Baalwa, J. Virology 436(1):33-48 (2013)
D.YE.02.02YE516 AY795907 All Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
D.ZA.90.R1 EF633445 All Jacobs, G.B. ARHR 23(12):1575-8 (2007)
F1.AO.06.AO_06_ANG125 FJ900269 All Guimaraes, M.L. Retrovirology 6, 39 (2009)
F1.AR.02.ARE933 DQ189088 All Aulicino, P.C. ARHR 21(2):158-164 (2005)
F1.BE.93.VI850 AF077336 All Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
F1.BR.07.07BR844 FJ771010 All Sanabani, S.S. Virol J 2009 Jun 16;6:78
F1.CY.08.CY222 JF683771 All Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
F1.ES.11.DEMF110ES001 JX140671 All Hora Unpublished
F1.FI.93.FIN9363 AF075703 All Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
F1.FR.96.96FR_MP411 AJ249238 All Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
F1.RO.96.BCI_R07 AB485658 All Takekawa Unpublished
F1.RU.08.D88_845 GQ290462 All Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(11):1187-1191 (2009)

F2.CM.10.DEMF210CM007 JX140673 All Hora Unpublished
F2.CM.97.CM53657 AF377956 All Carr, J.K. Virology 286(1):168-181 (2001)
G.BE.96.DRCBL AF084936 All Oelrichs, R.B. ARHR 15(6):585-589 (1999)
G.CM.10.DEMG10CM008 JX140676 All Hora Unpublished
G.CN.08.GX_2084_08 JN106043 All Li Unpublished
G.CU.99.Cu74 AY586547 All Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
G.ES.09.X2634_2 GU362882 All Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
G.GH.03.03GH175G AB287004 All Takekawa Unpublished
G.KE.93.HH8793_12_1 AF061641 All Salminen, M. ARHR 8(9):1733-1742 (1992)
G.NG.09.09NG_SC62 JN248593 All Charurat, M. J Infect Dis 2012 Feb 21
G.PT.x.PT3306 FR846409 All Freitas, F.B. ARHR 2012 Sep 25
G.SE.93.SE6165_G6165 AF061642 All Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
H.BE.93.VI991 AF190127 All Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.BE.93.VI997 AF190128 All Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.CF.90.056 AF005496 All Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H.GB.00.00GBAC4001 FJ711703 All Holzmayer, V. ARHR 25(7):721-726 (2009)
J.CD.97.J_97DC_KTB147 EF614151 All Abecasis, A.B. J Virol 81(16):8543-8551 (2007)
J.CM.04.04CMU11421 GU237072 All Yamaguchi, J. ARHR 26(6); 693-7 (2010)
J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 All Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
J.SE.94.SE9173_7022 AF082395 All Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
K.CD.97.97ZR_EQTB11 AJ249235 All Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 All Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
01_AE.AF.07.569M GQ477441 All Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
01_AE.CN.09.1119 HQ215553 All Li, L. Infect Genet Evol 2011 May 27
01_AE.HK.04.HK001 DQ234790 All Tsui Unpublished
01_AE.JP.x.DR0492 AB253423 All Sakamoto Unpublished
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY444800
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY563169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795906
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140669
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB254141
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=K03454
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140670
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388945
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY322189
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ054367
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485648
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ488926
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY253311
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX236672
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795907
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF633445
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ900269
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ189088
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF077336
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ771010
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683771
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140671
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF075703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249238
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ290462
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140673
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF377956
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF084936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140676
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN106043
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586547
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU362882
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287004
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF061641
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN248593
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FR846409
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF061642
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190127
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190128
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF005496
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ711703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF614151
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU237072
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082394
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082395
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477441
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ215553
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ234790
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB253423
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Name Accession Proteins Author Reference

01_AE.TH.04.BKM DQ314732 All Thitithanyanont Unpublished
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 JX448059 All Rolland, M. Nature 490(7420); 417-20 (2012)
01_AE.TH.90.CM240 U54771 All Carr, J.K. J Virol 70(9):5935-5943 (1996)
01_AE.VN.98.98VNND15 FJ185235 All Liao, H. Virology 391(1):51-56 (2009)
02_AG.CM.08.DE00208CM001 JX140646 All Hora Unpublished
02_AG.ES.06.P1261 EU786671 All Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

02_AG.FR.91.DJ263 AF063223 All Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
02_AG.GH.03.03GH181AG AB286855 All Sakamoto Unpublished
02_AG.LR.x.POC44951 AB485636 All Takekawa Unpublished
02_AG.NG.x.IBNG L39106 All Howard, T.M. ARHR 10(12):1755-1757 (1994)
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 AJ251056 All Toure-Kane, C. ARHR 16(6):603-609 (2000)
02_AG.US.06.502_2696_FL01 JF320297 All Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
02_AG.UZ.02.02UZ0683 AY829214 All Carr, J.K. JAIDS 39(5):570-575 (2005)
03_AB.RU.97.KAL153_2 AF193276 All Liitsola, K. ARHR 16(11):1047-1053 (2000)
04_cpx.CY.94.94CY032_3 AF049337 All Gao, F. J Virol 72(12):10234-10241 (1998)
05_DF.BE.x.VI1310 AF193253 All Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
06_cpx.AU.96.BFP90 AF064699 All Oelrichs, R.B. ARHR 14(16):1495-1500 (1998)
07_BC.CN.98.98CN009 AF286230 All Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
08_BC.CN.06.nx2 HM067748 All Miao Unpublished
09_cpx.GH.96.96GH2911 AY093605 All McCutchan, F.E. ARHR 20(8):819-826 (2004)
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 AF289548 All Koulinska, I.N. ARHR 17(5):423-431 (2001)
11_cpx.CM.95.95CM_1816 AF492624 All Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
12_BF.AR.99.ARMA159 AF385936 All Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
13_cpx.CM.96.96CM_1849 AF460972 All Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
14_BG.ES.05.X1870 FJ670522 All Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 AF516184 All Viputtijul, K. ARHR 18(16):1235-1237 (2002)
16_A2D.KR.97.97KR004 AF286239 All Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
17_BF.AR.99.ARMA038 AY037281 All Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
18_cpx.CU.99.CU76 AY586540 All Thomson, M.M. AIDS 19(11):1155-63 (2005)
19_cpx.CU.99.CU7 AY894994 All Casado, G. JAIDS 40(5):532-537 (2005)
20_BG.CU.99.Cu103 AY586545 All Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
21_A2D.KE.99.KER2003 AF457051 All Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY AY371159 All Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
23_BG.CU.03.CB118 AY900571 All Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
24_BG.ES.08.X2456_2 FJ670526 All Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
25_cpx.CM.02.1918LE AY371169 All Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 FM877782 All Vidal, N. ARHR 25(8):823-832 (2009)
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS AM851091 All Vidal, N. ARHR 24(2):315-321 (2008)
28_BF.BR.99.BREPM12609 DQ085873 All Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
29_BF.BR.01.BREPM16704 DQ085876 All Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
31_BC.BR.04.04BR142 AY727527 All Sanabani, S. ARHR 22(2):171-176 (2006)
32_06A1.EE.01.EE0369 AY535660 All Adojaan, M. JAIDS 39(5):598-605 (2005)
33_01B.ID.07.JKT189_C AB547463 All SahBandar, I.N. ARHR 2010 Oct 19
34_01B.TH.99.OUR2478P EF165541 All Tovanabutra, S. ARHR 23(6):829-833 (2007)
35_AD.AF.07.169H GQ477446 All Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 EF087994 All Powell, R.L. ARHR 23(8):1008-1019 (2007)
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 EF116594 All Powell, R.L. ARHR 23(7):923-933 (2007)
38_BF1.UY.03.UY03_3389 FJ213783 All Ruchansky, D. ARHR 25(3); 351-6 (2009)
39_BF.BR.04.04BRRJ179 EU735535 All Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
40_BF.BR.05.05BRRJ055 EU735537 All Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
42_BF.LU.03.luBF_05_03 EU170155 All Struck Unpublished
43_02G.SA.03.J11223 EU697904 All Badreddine, S. ARHR 23(5):667-674 (2007)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ314732
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX448059
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U54771
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ185235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140646
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU786671
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF063223
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB286855
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485636
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L39106
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ251056
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320297
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY829214
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193276
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF049337
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193253
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF064699
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286230
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM067748
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY093605
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF289548
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF492624
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF385936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF460972
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670522
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF516184
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY037281
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586540
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY894994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586545
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457051
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371159
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY900571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670526
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FM877782
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM851091
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085873
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085876
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY727527
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY535660
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB547463
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF165541
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477446
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF087994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF116594
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ213783
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735535
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735537
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU170155
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU697904
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44_BF.CL.00.CH80 FJ358521 All Delgado, E. ARHR 26(7); 821-6 (2010)
45_cpx.FR.04.04FR_AUK EU448295 All Frange, P. Retrovirology 2008 Aug 1;5:69
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 HM026456 All Sanabani, S.S. Virol J 2010 Apr 16;7:74
47_BF.ES.08.P1942 GQ372987 All Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 26(7); 827-32 (2010)

48_01B.MY.07.07MYKT021 GQ175883 All Li, Y. JAIDS 54(2):129-136 (2010)
49_cpx.GM.03.N26677 HQ385479 All de Silva, T.I. Retrovirology 7(1):82 (2010)
51_01B.SG.11.11SG_HM021 JN029801 All Ng, O.T. ARHR 2011 Sep 23
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 DQ366664 All Tee, K.K. JAIDS 43(5):523-529 (2006)
53_01B.MY.11.11FIR164 JX390610 All Chow, W.Z. J Virol 86(20):11398-11399 (2012)
54_01B.MY.09.09MYSB023 JX390976 All Ng, K.T. J Virol 86(20):11405-11406 (2012)
55_01B.CN.10.HNCS102056 JX574661 All Han, X. Genome Announc 1(1):E00050-12

(2013)
O.BE.87.ANT70 L20587 All Vanden

Haesevelde, M.
J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

O.CM.91.MVP5180 L20571 All Gurtler, L.G. J Virol 68(3):1581-1585 (1994)
O.CM.98.98CMA104 AY169802 All Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.FR.92.VAU AF407418 All Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805

(2002)
O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 All Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
O.US.10.LTNP JN571034 All Buckheit Unpublished
O.US.97.97US08692A AY169805 All Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
N.CM.02.DJO0131 AY532635 All Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)
N.CM.04.04CM_1015_04 DQ017382 All Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
N.CM.06.U14842 GQ324958 All Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
N.CM.95.YBF30 AJ006022 All Simon, F. Nat Med 4(9):1032-1037 (1998)
N.CM.97.YBF106 AJ271370 All Roques, P. AIDS 18(10):1371-1381 (2004)
N.FR.11.N1_FR_2011 JN572926 All Delaugerre, C. Lancet 378(9806); 1894 (2011)
P.CM.06.U14788 HQ179987 All Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)
P.FR.09.RBF168 GU111555 All Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)
CPZ.CD.06.BF1167 JQ866001 All Li, Y. J Virol 86(19):10776-10791 (2012)
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 DQ373066 All Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.GA.88.GAB1 X52154 All Huet, T. Nature 345(6273):356-359 (1990)
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 JQ768416 All Takehisa Unpublished
CPZ.US.85.US_Marilyn AF103818 All Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ358521
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU448295
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM026456
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ372987
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ175883
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ385479
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN029801
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ366664
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX390610
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX390976
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX574661
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20587
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169802
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF407418
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ302646
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN571034
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169805
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY532635
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ017382
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ324958
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ006022
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ271370
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN572926
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ179987
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU111555
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ866001
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ373066
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=X52154
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ768416
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF103818
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B.FR.83.HXB2 MGARASVLSGGELDRWEKIRLRPGGKKKYKLKHIVWASRELERFAVNPGLLETSEGCRQILGQLQPSLQTGSEELRSLYNTVATLYCVHQRIEIKDTKEALDKIEEEQNKS...KK...K.AQQ...........A.....AADT.....G.......HSN.Q..VSQNY 132
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------I----R--A--------------R---L-----------LX-X---SA---Q--ME----AXK--X--IK--F-------------DV------X-----IK---...-Q...R.T--...........-.....----.....-.......N-G.K..----- 132
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------I----K--A------------A-----L-----------I-------A---Q---E----A-K-----YK----------------GV------------I----...-Q...R.T--...........-.....TTN-.....-.......S-S.S..----- 132
A1.ES.06.X2110 -----------K--A--R-----------R---L-----------L-------K---Q--IE----AI---T---K--F----V---------V------V-----I-K--...-Q...R.T--...........-.....----.....-.......N-G.K..----- 132
A1.IT.02.60000 ------I----K--A---X----------R---L-----------L-------------------SA-R-----FK----------------DV------------I----...-Q...-.T--...........-.....-TG-.....-.......SRS.-..----- 132
A1.KE.06.06KECst_001 ------L-R--K--A--------------RM--L-----------L--S----A---Q--IE----A-K--T---K--------------QLGVR-----------L----...-Q...-.T-K...........-.....----.....-.......N-S.K..----- 132
A1.RU.11.11RU6950 -----------K--A--------------RI--L-----------L--S--------Q---E----T-K-----FK------------------------------I----...-Q...-.T--...........-.....-TG-.....-..............----- 128
A1.RW.07.pR463F -----------K--A--------------R---L-------D---L--S----T---Q--IE----V-R--T--VK--F----V-----RK-DV------------I----...-Q...-.TP-...........-.....--GA.....-.......N-S....----- 131
A1.SE.95.SE8538 ..---------R--A--------------RM--L-------D---L--S----T---Q--I-----AFK--T---K---------W------DV---------L--I-K--...-Q...-.T--...........-.....V---.....-.......S-S.K..--H-- 130
A1.TZ.01.A341 ..---------K--A--------------RM--L-----------L--S----K---Q--I----------T--------------------DV------------M----...QQ...-.T--...........-.....----.....-.......NNS.K..----- 130
A1.UA.01.01UADN139 ..---------K--A--------------RI--L-----------L--S----A---Q---E----A-K------K------V-----------R----G------I----...-Q...-.T--...........S.....-TG-.....-.......S-S.K..----- 130
A1.UG.07.p191845 -----------K--A------------Q-----------------L--S----A---Q--ID----A-K--T-D----F--I-----------V------------L-K-N...-Q...-.T--...........V.....----.....-.......N-S.K..----- 132
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----------K--S---T----------RI--L-----------L-------A---Q--IE----A-K--T--IK----------------DV------------I----...-Q...-.T--AAAAQ......-.....--N-.....-.......N-S.-..----- 137
A2.CD.97.97CDKTB48 -----------K-EA--------------R---L--------K-SI--S----ET---R-F-----A-E--T---------I-V--F---K--V----------------C...-Q...-.T--...........-.....----.....-.SSSSQ.NYRGS..S---- 138
A2.CM.01.01CM_1445MV ..---------K--A----------R---RM--L--------KYSI-----------K--IR--HSA-PV-T---K-----I-V--Y---K--V---------L------Y...-Q...-.T--...........-.....--A-.....-.......N-.....S---- 128
A2.CY.94.94CY017_41 ------I----K--A--------------R---L--------K-SI-------P------IR----A----T---K------VV--W----VDV---------------.....-Q...-.T-H...........-.....----.....-.......N-.....S---- 128
B.AR.04.04AR143170 .#----I--------------------R-R---------------------------K--IR-------------K-------V--F--RKV-V----D--E-L-------...QQ...-.T--...........-.....---K.....-..............----- 126
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------K--K------------R-----L-------------------A---------------------K-----I-V------E--V-----------------...--...-.---...........-.....--G-.....-.......N-S.-..X---- 132
B.BO.09.DEMB09BO001 -----------Q---------------Q--------------------------------------------------F----V---------V-----------------...--...-.---...........-.....----.....-.......DNS.-..--K-F 132
B.BR.06.06BR1119 -V---------K---------------Q-R---L-----------I------S-------IE----A-K-----------------------D------------------...--...-.E--...........-.....----.....-.......S-K.-..----- 132
B.CA.07.502_1191_03 -----------------------------------------------------A------I-----------------F----V-----------------E------S--...--...-.V--...........-AA...T---.....-.......N-S.T..----- 134
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 --------------K--R-----------R------------------------------------------------F----V------K--V-------E---------...--...-.V--...........-.....---A.....-.......N-S.K..----- 132
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------Q--K------------Q-------------------SS---------K--Q-------------K----------------DVR----------------...--...-.---...........E.....---A.....-.......N-S.KAS----- 134
B.CO.01.PCM001 ..-------------F------------------------------------S----------------------K--F--I-V---------V--------R--------...--...-.---...........-.....----.....-.......N-S.-..----- 130
B.CU.99.Cu19 -------I-----------------A---R--------K----------------------T-------------K-------V------K--V--------R--------...--...-.--L...........-.....----.....-.......S-S.-..----- 132
B.CY.09.CY266 --------------K--R-----------R---V-------------------------------S---------K-------V---------V-----------------...--.....---...........-..ATST-A-.....-.......SN-.P..----- 134
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------I-----------------S---R-----------------------A------------A--------K--F--------------V-----------------...--...R.--PAAAGAGN...T-.....---A.....-.......NNS.-..----- 140
B.DK.07.PMVL_011 ------I--------------------------------------------------------------------K--H----V-----------------E---------...--...-.V--AA.........-.....--G-.....-.......N-G.-..----- 134
B.DO.05.05DO_160884 ..---------K--K------------Q-----L-----------I-------T---K---E------N------K-----I-V--------D-R---------------G...--...-.---...........E.....----.....-.......NNS.-..----- 130
B.ES.09.P2149_3 --------------K--------------R---------------------------------------------------I-V-------M-V--------I--------...T-...-.---...........-.....----.....E.......N-S.K..----F 132
B.FR.08.DEMB08FR002 -----------A--K------------------------------L----------------------------IK--F----V--------DV-----------------...--...-.---...........-.....---A.....-.......NNS.KVS----- 134
B.GE.03.03GEMZ004 ..---------K--Q--------------N---------------------------K---Q-------------K--F----V------G--V-----------------...-E...-.V--...........-.....---K.....-.......T-......---- 127
B.HT.05.05HT_129389 ..------------K--------------------------------------A------------A-----------------------K--V--------R-------C...--...-.---...........-.....----.....-.......N-S.-..----- 130
B.JM.05.05JM_KJ108 ..------------K------------Q---------------------------------E-------------K-------V--------D--------E-----K---...--...-.M--...........-.....--N-.....-.......N-S.-..----- 130
B.JP.05.DR6538 --------------K--------------------------------------A---K--------A--------K--F--I-V------K-A-Q------E---------...--...-.---...........-.....----.....-.......N-S.-..----- 132
B.KR.07.07KYY4 ------I---RK--S------------R-R---L-----------------------------------------K--F----V---------------------------...--...-.---...........-.....T---.....-.......N-S.-..----- 132
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------R--------------------------------------A--------K--F----------A---V-------E---------...--...R.---AQQ........-.....E--A.....-.......KN-.P..----- 135
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------------------------Q------------------------------------A-------F--------V---------------------------...--...-.--H...........T.....----.....-.......N-S.-..----- 132
B.PY.03.03PY_PSP0115 ..---------D--------X--------Q-----------------------GG---X--T-------------K--------------K--V--------------T--...--...-.---...........-.....---A.....E.......K-S.N..----- 130
B.RU.11.11RU21n ------I--------------------R--------------------------G--K---E-------------K--F----V--------DV-----------------...--...R.---...........-.....----.....-NSSPG..N-S.P..----- 137
B.TH.07.AA040a_WG11 ------I----Q---------------------L---------Y---------P-------A----A-P-----F---F---------Q------------E---------...--...-.---...........T.....----.....-.......NNS.-..----- 132
B.TT.01.01TT_CRC50069 ..------------K------------Q-----------------I--------G------A----------------F-----------K--V-----------------...--...-.---...........-.....----.....-NSSHTG.N-S.-..----- 136
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------I--A----K--RV----------R---L-------------------------------S---------------------I--K-------D--E---------...--...-.---...........-.....-TG-.....-.......NNS.P..----- 132
B.UA.01.01UAKV167 ..---------A--K------------------------------------------------------------K-------V------K--------------------...--...-.---...........-.....---A.....A.......NKS.-..----- 130
B.US.11.ES38 -----------D------#----------Q------------------------K------E----A--------K--F-----------G-DV-----------------...--...-.--P...........-.....T---.....-.......N-S.-..----- 131
B.UY.02.02UY_TSU1290 ..-------A-------------------R-----------------------GG------E----T-P---------------------K--------------------...--...-.---.................--G-.....-.......N-S.N..----- 129
B.VE.10.DEMB10VE001 -----------K--K--R------S----R---------------------------K--IA-----IK------K----L--------RD--VR--------------N-...--...-.---...........-.....--G-.....-.......NTS.-..----- 132
B.YE.02.02YE507 ..---------K-----R-------N---------------------------A---------------------K--F----V------Q-DV-----------------...--...-.---...........-.....----.....-.......S-S.-..----- 130
C.AR.01.ARG4006 ..----I-R--K--T--R-K-K-----T-MM--L------------D------T------IR----A-----K--I-------------AK---R---------K---E--...QQ...-.T--...........-E....---K.....-...........K..----- 128
C.BR.07.DEMC07BR003 ------I-R-EK--T--R---------T-MM--L-----------LD-------R--K--IQ----A----TK--V--H----V-----EK--VR---------K------...RQ.......-...........-E....---K.....R...........K..----- 127
C.BW.00.00BW07621 ------I-R-EK--K----------R-H-MI--------------L-----------K--IK----A----T-----------------KK-DVR-------Q--K---Q-...QQ...-.T--...........-E....T--......K...........K..----- 129
C.CN.98.YNRL9840 ------I-R--K--K------------H-M---L-----------L--------D--K--IK----A----T------F----------EG--VR---------------I...QQ...-.T--...........-K....ED-......-...........K..----- 129
C.CY.09.CY260 ------I-R-EK--K------------T-M---L-----------L-----------K--MS------K--T------F----------AG--VR----------------...QQ...-.T--.......KTQQVE....--G......-...........K..----- 133
C.ES.07.X2118_2 ------I-R-EK--A----S-------R-MI--LI----------L-----------K--MN----A----T-----------V-R---D--DVR----------X-----...QQ...-.T--...........-E....--G......-...........K..----- 129
C.ET.02.02ET_288 ..------R-EK--K------------H-M---L-----------L--------T--K--IK----A-K--T------F----------EG-D-R-------R-------V...QQ...-.T--...........-G....E--K.....-...........K..----- 128
C.GE.03.03GEMZ033 ..----I-R--K--K------------H-M---L-----------L-------AD--K--IK----A----T-----------------KG--VR---D---------KEC...QR...-.T--...........-E....---......K...........K..----- 127
C.IL.98.98IS002 --------K-EK--T------------R-M-----------D---L-----------K--ME----A-K--T--IK--F----------KN--VR------------R---...QQ...-.T--...........-K....---......E...........K..----- 129
C.IN.03.D24 ------I-R--K--K------------H-H---L------M----L-------AD-----IK---------T------F----------EG--VR-------------K-C...QQ...-.I--QQKTQQ.....-K....E--......-...........K..----- 135
C.KE.00.KER2010 ..----I-R--K--A------------H-R---L-----------L-----------K--IK----A----T-----------------NK--VR----------------...QQ...-.T--...........GK....---......-...........K..----- 127
C.MM.99.mIDU101_3 ------I-R--K--K------------H-M---L-----------L-----------K--IK----A----T------F----------SG--VR---------------I...-#...-.T--...........-K....E--......-...........K..----- 128
C.MW.93.93MW_965 ..----I-R--K--T----K-------H-M---L-----------L--A----A---K--IK----A----T------H----------AN---R----------------...QQ...-.T-K...........-E....---K.....-...........K..----- 128
C.SN.90.90SE_364 ..----I-R--K--S--R---------H-M---L-----------L--------------MK----A----T------------------D-KVQ----------------...QQ...-.T--...........-E....--G......-...........K..----- 127
C.SO.89.89SM_145 ..----I-R--K--A--R---------H-MI--L-----------L-----------K--MK----A----T------F----------EK--VR----------------...QQ...-.T--...........-K....---......-...........K..----- 127
C.TZ.02.CO178 ..----I-R--K--K--R---------H--I--L-----------L-----------K--IK--H-A----T------F-A-SV------G---R---------------C...QQ...-.T--...........-K....---......-...........K..----- 127
C.US.98.98US_MSC3018 ..----I-R-KK--T------------Q-MI--L-----------L------EA---K--MK----A--------K-------------KG--VR----------------...QQ...-.T--...........TK....---......E...........K..----- 127
C.UY.01.TRA3011 ..----I-R--K--T--R---K-----H-MM--L-----------LD----------K--IK----A----TK--I-------------EK--VR---------K-----K...........--...........-E....---K.....-...........K..----- 124
C.YE.02.02YE511 ..----I-R--K--T--------------M---L-----------------------K--IR----A----TA--K-------------KD-AV-----------------...QQ...-.T--...........-T....-E-......K...........K..----- 127
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ------I-R--K--K------------C-Q---L-----------L--------K-----IQ----A----T---K--F----------EG-DVR----------------...QQ...-.T--...........-K....-TE......-...........KA.----- 130
C.ZM.02.02ZM108 ------I-R-EK--A------------Q-M---L-----------L-----------K--MK---------T-----------V-----E---VR-------------K-C...QQ...-.I-AQQ.........-E....---......K...........K..----- 131
D.CD.83.ELI -----------K--K--------------R-------------Y-L-----------K--I-----AI---T-----------------KG-DV-------E-M-------...--...-.---...........-.....----.....-.......NNS.-..----- 132
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------K--Q--S-------N-R-----------------L-------AD--K---S--E-AIK------I--H----------K--DV-------E------K-I...--...R..EA...........-.....----.....-.......N-S.-..----- 131
D.CY.06.CY163 --------R--K-----T-------H---Q---------------I--------D--K--------A---S---F------I------QAG----------E-------N-...--...-.---...........-.....----.....-.......N-S.-..----- 132
D.KE.97.ML415_2 -----------K--E------S---S---R---L-----G-----L-----------K--M-----TI------IK----------------KVA-------------T--...--...-.---...........-.....T---.....R.......N-S.-..----- 132
D.KR.04.04KBH8 -----------K--T*--------R--M-------------K---L--------K-----I------I-----K-K--F----------E--NV-----------------...--...-.---...........-.....T---.....K.......NNS.-..----- 131
D.SN.90.SE365 -----------Q---------------------------------L--------------I-----AI-------------I-------EK--V------VE-M---R---...--...-.V--...........-.....T--L.....-.......NNS.-..----- 132
D.TD.99.MN011 -----------K--D--R-Q-----N-------------------L--------D--K--------AIK---------F----------EK-QV-----------------...--...-.---...........V.....L---.....-.......N--.-..--H-- 132
D.TZ.01.A280 ..---------Q--A--------------Q---------------L-----------K-#...---AI-------K--F----------RK--V-------E-L----T--...--...-.---...........-.....T---.....-.......S-S.-..----- 126
D.UG.08.p191859 -------I--E---E----------S-----------------Y-L-----------K--IA----AI-----G-K-------------A--KVA-------------A--...--...-.---...........-.....----.....K.......N-S.-..----F 132
D.YE.02.02YE516 ..---------K--E----------S---R---------------L--------D--K--------A-K---------F----------E--GV----------------I...--...-.-P-...........-.....----.....-.......N-S.-..----- 130
D.ZA.90.R1 -----------R--A--R---------Q-R---------------L-----------K--MA-----I---------------------E--DV---Q-------------...--...-.---...........-.....----.....-.......N-S.-..----- 132
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ..................................-----------LD-----------K-I-----------------F---VV--F---KE-V-------E-L-------...QQ...-.TK-...........-A....--A-.....-..............----- 95
F1.AR.02.ARE933 -----------K--T--------------R---L-----------ID------A----K-I---H--I-------K-------V--S------V-------E-L--D----...QQ...-.R--...........-.....----.....-..............----- 128
F1.BE.93.VI850 ------I----K--E----Q-------R--M--LI----------LD----------QK-IR-------------K--F----V--Y----AGVT--------L-------...QQ...-.T--...........-.....---K.....-..............----- 128
F1.BR.07.07BR844 -----------K--A---V-----------M--LI----------ID------A----R-I----S---------K----A--V--F---KV-V-------E-L------C...QQ...R.T--KTQQ.......-.....---K.....-A.............T---- 133
F1.CY.08.CY222 -----------K--A------------Q--M--L-----------LD----------KK-I--------------------IVV--Y---K--V-------E-L-A--T--...QQ...-.T--...........-.....---K.....-..............----- 128
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----------K--A--------------RM--L-----------LD-----------K-I--------------K--F---TV--Y----VDV---------L-K-----...QQ...T.TK-...........-.....---K.....-..............----- 128
F1.FI.93.FIN9363 -----------K--A------------Q-RI--L-----------ID----------QK-IA-I---I-------------I-V--F---K--V---------L-------...QQ...-.T--...........-AA...---K.....-..............----- 130
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------K--A--R-----------RM--L------------D------P---K--IR----------------F----V------K----------E-L------G...QQ...-.T--...........-.....---K.....-..............----- 128
F1.RO.96.BCI_R07 -----------K--A--------------RM--L-------------------P----K-I--------------------I-V-------V-V-------E-L----R--...QQ...-.T--...........-.....---K.....V..............----- 128
F1.RU.08.D88_845 -----------K--D----------R---R----------------D----------KK-IA------P-----I--------V--Y-----PV-------E-L-------...QR...-.P--AAAAT......-.....--AD.................-G.----- 134
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------K--A------------Q-R---L-----------L-------TD--K--IL-------------K--F-A-VV--Y------V---------LQ---D--...Q-...-.T--...........-.....---K.....-..............----- 128
F2.CM.97.CM53657 ..----L----K--DL-------------R---------------L-------K---K--I--------------K--F--IVV--Y-----K-G--------LQ---D--...QQ...-.T-P...........-.....---K.....-..............----- 126
G.BE.96.DRCBL -----------K--A------------R-RM--L-------D---L-------A---QK-MA----A----T--IK--F-----------K--VR------EEV-KI-K--...QQ...-..EN..................................S-S.-..----- 125
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------K--A--------------QM--------------L-------T---Q--MT---------T---K-------------R---V--------E--KI-Q--...QQ...-.T--...........-.....-GGE.....-.......N--.-..----- 132
G.CN.08.GX_2084_08 -----------K--A------------------L-----------L--D----AD--WK-MD----A----T--IK--F-A---------K--V---Q--IKEV-KIXQ--...QQ...X.--K...........-.....--...............N-S.-..----- 129
G.CU.99.Cu74 -----------R--A--------------RM--L--------K--L--------G--Q--MN----A---AT---K--------------K--V-------EEV-KA-K--...QQ...-.T--...........-.....-R-E.....-.......NNS.-..----- 132
G.ES.09.X2634_2 -----------K--K----------R-Q-----------------L-------A---Q--MV----A----T--IK--------------G--V--------EV-KI-K-G...Q-.....K--...........-.....-M-E.....-.......DNS.-..T---- 131
G.GH.03.03GH175G -----------K--A--------------RM--L------M----L-S-----A---Q--MM----A----T------F--------------V-------E-V-KL-KN-...QQ.....K--...........-.....-KAE.....-.......NN-.-..----- 131
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B.FR.83.HXB2 MGARASVLSGGELDRWEKIRLRPGGKKKYKLKHIVWASRELERFAVNPGLLETSEGCRQILGQLQPSLQTGSEELRSLYNTVATLYCVHQRIEIKDTKEALDKIEEEQNKS...KK...K.AQQ...........A.....AADT.....G.......HSN.Q..VSQNY 132
G.KE.93.HH8793_12_1 ----X-X----K--A----X-T-------R---L------M----L-------A---Q--MS----AIX--T--IK--F----------PK--V-------EEV-KI-K--...QQ...-.I--...........-.....-R-E.....-.......N-S.-..----- 132
G.NG.09.09NG_SC62 .#---------K--A------------R-RM--L-----------L------SA---Q--MM-----I---T--IK--F-----------K--V-------EEV-KI-K--...QQ...E.K-K...........-......................ANS.-..----- 125
G.PT.x.PT3306 -----------K--A-------Q------R---L--------K--L------ST---Q--M-K---AV---T------------------K--VR------EEV-KA-K-G...Q-.....K--...........-.....-M-E.....E.......NNS.-..----- 131
G.SE.93.SE6165_G6165 --------T--K--A----------R-S--I--L-----------L--D----A---Q--MR---------T--IK----A------------V-------EEV-KI-K--...QE...-.I--...........-.....-M-K.....-.......N--.-..----- 132
H.BE.93.VI991 -----------K--A----------R---R---L-----------L--D----AD--Q--------A-K--T-D-Q-----I-V--------DV-------G----I---N...-Q...R.T--AP.........-.....---K.....E.......KDS.K..I---- 134
H.BE.93.VI997 -----------R--TL-------------R---------------L------SA---L--IE--R--IK--T---X--F---------L----V-------G----I---R...QQ...-.T--...........-.....T-NK.....E.......RD-.K..----- 132
H.CF.90.056 -----------K--A--------------R---L-----------L-------P---L--IE-I--AIK--T---K--F-L--V-----RK-DV------------I----...QQ...-.T--...........-.....---K.....E.......KD-.K..----- 132
H.GB.00.00GBAC4001 -----------K--A--------------R---L-------D---L--D----AD--LK-X--I--A----T--IK--F-L--V------K--VQ--S---N-VK-I---N...QQ...T.T--...........-.....T-XK.....E.......KDS.K..I---- 132
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ....#-ESI---SEA----W--RR-E---RR----------D-Y-L-----**A--GE---V-I--D-*--A--IK--F--E-------*--D-R-----------L*---...-E...-.-KK.................E-VK.....K.......YNS.-..--H-- 121
J.CM.04.04CMU11421 -----------K--T------------R-R---L-------D---L--X-----K--Q---V-----Y---T--IK-------------EX--V-----X------L-K-N...-Q...Q.--K...........-.....EX-K.....X.......XXS.-..----- 132
J.SE.93.SE9280_7887 ------I----K--D--------------RI--L-------D---L------SAK--Q---V----A----TQ-IK---------------------M---E----I---N...-Q...Q.--K...........-.....ET-K.....K.......DNS.-..----- 132
J.SE.94.SE9173_7022 ------I----K--D------------Q-RI--L-------D---L------SAK--Q---V----A----T--IK------------------------------I---N...-Q...Q.T-K...........-.....ET-K.....K.......DNS.-..----- 132
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------K--K----Q---------R---L-----------L--N----V------IR----------------F-------W---S-QVR--------L-----RT...QQ...-.T--...........G.....K--K.....-..............----- 128
K.CM.96.96CM_MP535 -----------K--A------------------L-----------L-------T------IT-I---I------IK-----I-V--F---K--V---------L-------...QR...-.T--...........E.....---K.....-..............----- 128
01_AE.AF.07.569M -----------K--A---------------M--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K------V--W-------V--------------K--...RQ...-.T--...........-.....--G-.....-.......N-S.-..A---- 132
01_AE.CN.09.1119 -----------K--A------------------M--------K--I-------A---Q--IE----I-K------K--F--I-V-W-------V------------V----...QQ...-.T--...........-.....--G-.....-.......SNS.K..F---- 132
01_AE.HK.04.HK001 ------I-T-EK--A--------------MI--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K--F------W-------V---------L--I---N...Q-...-.T--...........-.....--G-.....-.......SNS.K..----- 132
01_AE.JP.x.DR0492 -----------K--A--------------RM--L-----------L-------A---Q---E---ST-K------K--F--I---W-------VR-----------V----...QQ...-.T--...........G.....--G-.....-.......N-S.K..----- 132
01_AE.TH.04.BKM -----------K--A----------R----M--LI----------I-------A---Q--IE---ST-K------K---------W-------V------------A----...QQ...-.K--...........-.....--G-.....-.......S-S.K..----- 132
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----------K--A--------------RM--L-------------------A---QH--E------K------K--F-AI---W-------V---------L--V----...QQ...-.T-R...........-A....----.....-.......S-S.K..--H-- 133
01_AE.TH.90.CM240 -----------K--A----------R---R---L-----------L--SF---A---Q--IE---ST-K--L---K--F------W-------V------------V----...QR...-.T--...........-.....--G-.....-.......S-S.K..----- 132
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------K--A--------------RM--L-----------L-------A---Q-LIE---ST-K------K--F--I-------R---V------------V----...QQ...-.T--...........-.....--GP.....-.......S-S.K..----- 132
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -----------K--A--------------R---L-----------L------SA---Q--ME----T-K------K--F----V-F---R----N-----------M----...-Q...-.---...........-.....--S-.....-.......NC......---- 129
02_AG.ES.06.P1261 ------I----K--S---V----------R---L-------D-YSL-------A---Q-L-K----A-G--T---K-----IV--W-----------------L--I----...TQ...G.T--...........-.....--AA.....-.......S-......---- 129
02_AG.FR.91.DJ263 -----------K--S--------------R---L-----------L-------A---Q-LIE---TA-G------K-----I---W---K--D--------E----V----...-Q...-.T--...........-.....--A-.....-.......S-......---- 129
02_AG.GH.03.03GH181AG ------I----Q--A--R-----------R---L-----------L-------AG--Q-LME---ST-R------K-----I---W-----------------L--V----...-Q...-.T--...........-.....--A-.....-.......S-S.....---- 130
02_AG.LR.x.POC44951 -----------K--A--R-----------R---L-----------I-------A---Q--ME---ST-S------K--F--I---W---R-LD-T-----------M----...-Q...-.T--...........-.....--A-.....-.......S-......---- 129
02_AG.NG.x.IBNG -----------K--A--------------R---L-----------L-------A---Q-LME---SA-R------K--F--I---W------D----------M--I----...-Q...-.V--...........T.....--A-.....-.......S-......---- 129
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 E----------K--A--R-----------R---L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K--F--------------V---------L--I-E--...-Q...-.T--...........-.....--A-.....-.......S-......---F 129
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------T--K--S--------------R---L-------D---L-------G---Q--ME----T-R------K--F----V-------L-V------------I----...-Q...R.T--...........-.....--A-.....-.......S-......---F 129
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ..---------K--A------------Q-R---L-----------L-------A---Q-LME---SA-K------T--F--I---W------D-Q-----------V----...-Q...-.T--...........-.....--A-.....-.......S-......---- 127
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------K--A-----------E--RI--L-----------L--S--------Q---E----T-K------K------------------------------I----...-Q...-.T--...........-.....-TG-.....-.......S-S.K..----- 132
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------K--A--R-----------R---L-----------L-------A---Q-LME---ST-K------------IT--W------DVQ-----------I-S--...-Q...-.T--...........-.....--AA.....-.......G-S.N..----- 132
05_DF.BE.x.VI1310 -----------K--A--------------R---L-----------L-----------K--IS----AI---T---K-------------E---V-------E---------...-R..K-.---...........-.....E-GA.....-.......N-S.-..A---- 133
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------K--E---------------M--L-----------I-------A---Q--IE---ST-K------K--F-------------KVT-----I-----I-K--...-Q...-.-H-.................--A-.....-.......N-S.N..L---- 131
07_BC.CN.98.98CN009 ------I-R--K--K------------H-M---L-----------L--------------MK----A----T------F----------TE-DVR---------------I...QQ...-.T--...........-K....E--......-...........K..----- 129
08_BC.CN.06.nx2 ------I-R-EK--K--R---------H-L------------K--L-----------K--IK----A----T---K-------V-----EK-D-R---------------C...QQ...-.T--...........-K....KD-......E...........K..----- 129
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------K--A------K-------RM--L------------D-S----TG--Q---E------R------K--------------K--VR-----------I-G--...-Q...-.T--...........-.....T-N-.....-.......NNS.K..----- 132
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------K--E------------Q-----L-------D---I-----------K--I-----AI------IK-------------E--KVA-------------T--...--...-.---...........-.....T---.....-.......N-S.-..----- 132
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------K--K----------R-Q-R---L-----------L--S----A---Q--MV-I--A-N--T------------------Q--VR-----------I----...-Q...-.T--...........-.....----.....-.......N-S.K..----- 132
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------------------------R----------------------------K-I-----------------F----V------K--V-------E-L-------...QQ...-.T--...........-.....---K.....-..............----- 128
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------K--K------------R-RM--L-----------L-------T---Q---R-------------K-----------------V-------EEV-KV--S-...QQ...R.T--...........-.....-KNE.....-.......N--.-..----- 132
14_BG.ES.05.X1870 -----------K--S--------------R---L-----------L--D----A---Q--M-----A----T--I---F----------------------EEV-KA-K--...Q-.....K--...........-.....-K-E.....-.......NNS.-..A---- 131
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------K--A------------------L-----------I--S---SA---Q---E---ST-K------K---------W--QN---V------------V---N...QQ...-.T--...........-.....--G-.....-.......S-S.T..--H-- 132
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------K--A--------------R---L-----------I-----------K--I---E--IK-----IK--F-A-V----------VR--------L------H...-Q...-.T-P...........-.....----.....-.......S-.....G---- 130
17_BF.AR.99.ARMA038 ..-----------------------R---R-----------------------AD---K-I--------------------I-V--Y---KVDV-------E-L-------...RQ...-.T--AAADKTQQ...-.....---K.....-..............----- 134
18_cpx.CU.99.CU76 -----------K--K--------------R---L-----------L-------A---Q--IE---S-IK-----IK--------------G-DV------------I----...-Q...-.T--...........-.....--AA.....-.......S-S.-..----- 132
19_cpx.CU.99.CU7 ------L----K--A------S-----Q-RM--L-----------I--S---SA---Q--IE---ST-K---------F------W----Q--V---------L--V----...-Q...-.T--...........E.....T---.....R.......N-S.H..----- 132
20_BG.CU.99.Cu103 -----------K--E--------------RM--L-----------L-------V---Q--IN----A-K--T---K--F-------------GV--------EV-KL-K--...QQ...-.M--...........-.....-TGE.....-.......N-S.-..----- 132
21_A2D.KE.99.KER2003 ..---------K--A------------Q-R---L-----------I-----------K--I------I-------K--F----------A--DV-----------------...-N...-.--P...........-.....--N-.....-.......N-S.-..----- 130
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..------R--K--A------------Q-RM--L-------D---LD------A---Q--IE------K-----IK-----I----------DV------------I----...-Q...-.T--...........G.....--G-.....-.......S-S.N..----- 130
23_BG.CU.03.CB118 -----------K--A--------------RM--L-------D---L-------A---Q--MS----A-K--T--IK--F-A------------V--------EV-KL-K--...QQ...-.M--...........-.....-TGE.....-.......N-G.-..----- 132
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------K--A--------------RM--L-------D---L-------AG--Q---N----A----T--IK--------------K--VR-------EV-KL-K--...QQ...-.V--...........-.....-TGE.....-.......S-S.-..----- 132
25_cpx.CM.02.1918LE ..----I----R--A----------R-R-R---L-----------L--S---NG---Q-------SA-K------K-------V--------DV------------I---N...-Q...-.K--...........E.....T---.....-S......N-S.-..----- 131
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------I----Q-----------------R---L--------K-SI-------A---Q---E----AVK------K--F----V--------NV---------V--M---.........-.---...........-.....-DN-.....-.......S-S.K..----- 129
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------K--A----------R---RM--L-----------I------AAD--LD--R----A--------K--F-L-----------DV-------EEV-KV-KNR...QQ...-.T--...........E........E.....-.......S-S.-..A---- 129
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------------R------------------------------I----------------------V------K--------------------...--...-.---...........-.....---A.....-.......N-S.-..----- 132
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------------N-----------------------------------S-------------K--F----V--------D--------E---------...-T...-.---AAAGTGNSRQQ-.....--G-.....-.......N-S.-..----- 143
31_BC.BR.04.04BR142 ------I-R-EK--T--R---------Q-MM--L-----------LD-------G--K--IQ----A-K--TK--V-------------EK--VR---------K------...QQ...-.T--...........-EA...--GK.....-...........N..----- 131
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------K--E----------R-------------------L-------A---Q--VE-V--A-R------K--F-------------KVA-----------I----...-Q...-.---...........-.....-TA-.....-.......N......S---- 129
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------K--A--------------R---L-----------I-------A---Q--ID---ST-K------Q--H--IV--W-------V---------M--T---R...QQ...-.T--.................--G-.....-.......SNS.T..----F 131
34_01B.TH.99.OUR2478P ..---------K---------------S-QM--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K--F--I---W----G-DV---------L--V----...QQ...-.T--...........-.....--G-.....-.......SGX.K..----- 130
35_AD.AF.07.169H ------I-R--K--T--------------R---L-----------L--S----T---Q--ME----A-K---------F-----------Q-A-------------I----...-Q...-.--K...........T.....----.....-.......SGK....----- 131
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..---------K--A--------------RI--L------------D-----SA---Q--IE----T-K------K----------------DV-----------KL-SN-...-Q...-.T--...........-.....----.....-.......S-S.T..--R-- 130
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ..------T--K--A------------Q-RM--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K--F------W------DVR--------L--V--.....-Q...-.T--...........-.....--G-.....-.......S-C.K..I---- 128
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------K--A-------------------------------------S-----K-MAH------------K-------V--F----VDV-------E-L----K--...QQ...-.T--...........-.....---K.....-..............----- 128
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------------R------------------------------IA-------------------I-V--Y---KV-V---------L-------...--...-.---...........-.....----.....-.......NNS.-..----- 132
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------K--------------Q------------------S----A----------H----------K-----I--------K--V-----------------...--...R.---...........-A....---A.....-.......DNS.K..----- 133
42_BF.LU.03.luBF_05_03 #-----------------------------------------------------------------A--------K--------------K-DVR----------------...--...X.---...........-.....----.....-.......N--.-..----- 131
43_02G.SA.03.J11223 -----------K--A------X-------RM--X-----------I------SA---Q--ME-XXST-R------K--F--IX--WX-----D----------V--M----...-Q...-.T--...........-.....--A-.....-.......S......S---- 129
44_BF.CL.00.CH80 ------I----K--A--------------RM--LI-----------D------P----K-I---------------------VV--F----V-V-------E-L-------...QQ...-.---KTQQ.......-AA...---K.....-..............----- 134
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------K--M------------------L-------D---L-------A---Q--IE----N-K-----IK------V---------DV------------I----...-Q...N.T--...........-.....--A-.....-.......S-S.S..----- 132
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------K--A--------------RM--LI----------LDS-----P----K-IA---S------------F---VV--F---KV-V-------E-L-------...QQ...-.T--...........-.....---K.....-..............----- 128
47_BF.ES.08.P1942 ---------------------------T-----------------L--------------------A-----------F-A---------K-DV-----------------...--...-.V--.................----.....-.......NN-.-..----- 131
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------I----K--A--------------R---L-----------L-------A---Q-LIE---ST-K---------F--IV--L-------V------------M-K--...QQ...-.T--...........-.....E-G-.....-.......S-S.K..----- 132
49_cpx.GM.03.N26677 ------I----K--K------------Q-R---L-------------------A---Q--IE----A-K------------------------V------------I-K--...-Q...G.T--...........-.....--A-.....-.......NIS.S..I---- 132
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .#---------K--K--R-----------R------------------------------------------X-----F----V------M-DV-----------------...--...Q.---...........-.....--N-.....-.......N-S.-..----- 130
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------X----K--A--------------QM--L------X----L---X---A---Q--IE--XST-K------K------V--W------DV---------MX-A----...-Y...-.T--...........-.....--G-.....-.......NXX.K..----- 132
53_01B.MY.11.11FIR164 --------T--K--A--R-----------XI--------------L-------A---Q--IE-I--X-K------K-XH-L--V-W-------VX--------M--X-K-G...QQ...-.T--...........-.....----.....-.......S-S.K..----- 132
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------I----Q-----R-----------R-------------Y--------S----K---E----A------GF---F----V---------V------------A-X-G...QQ...-.K--...........-.....----.....-.......S-S.-..----- 132
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------K--A--------------R---L-----------L-------T---Q-LIE---ST-K---------F--IV--W------DV---------L--V-K--...QQ...-.T--...........-.....-TGA.....-.......S-S.-..----- 132
O.BE.87.ANT70 ---S----T-SK--A--Q---K--S----R---L-----------C--E----A--NEKL-Q--E-A-K---DS-Q--W-AIVV-W---N-YK-G--QQ-IQ-LK-VMGSR...-S...................-....D--KEDT...........SAR.-..AG--- 130
O.CM.91.MVP5180 --------T-SK--A--R------S--A-R---L---------Y-C-------A--TE-L-Q--E-A-K----D-K--W-AI-V-W---N-FD-R--QQ-IQ-LK-VMASR...-S...................-....E--KEET...........SPR.-..T---- 130
O.CM.98.98CMA104 --------T-SK--A--Q-K-K--C----R---L-----------C--E----A--NEKL-Q--E-A-K----S-Q--W--I-V-W---N-FKVE--QQ-IQ-LR--KGGR...-S...................-....G--KEDT...........SAR.-..TG--- 130
O.FR.92.VAU --------T-TK--A--Q---K--S--------LI----G-D---C--E----A--NE-L-Q--E-A-K----S-*--W-AI-V-W---N-YKVE--QQ-VR-LK--MK-R...-P...................V....SSTKENT...........S-K.-..TG--- 129
O.SN.99.99SE_MP1299 --------T-SK--A--Q---K--C----R---L-------D-S-C--E----A--NEKL-Q--E-A-K----S-Q--W--I-V-W---N--KVE--QQ-IQ-LK-VMGSR...-S...................-....GT-KEDT...........SAR.-..TG--- 130
O.US.10.LTNP ---S----T-SR--A--Q---K--S----R---L-----------CS-E----A--NEKL-Q--E-A-K----S-Q--W--I-V-W---N-YK-G--QQ-IQ-LK-VMGSR...-P...................-....G--KEDA...........SAR.-..TG--- 130
O.US.97.97US08692A ---S----T-SK--A--Q---K--S----R---L-------D---C--E----A--NE-L-Q--E-A-K----S-Q-XW--I-V-W---N-YK-G--QQ-IQ-LK-VMGNR...-S...................-....S--KEDT...........SAK.-..AG--- 130
N.CM.02.DJO0131 --------T--K--Q--A-Y---------RM--L-----------C----MD-AS--A-L-N--E-A-A----G------AL-V-----SN-QVHN-Q------K-IKE-KERH-S.EP-.NPE...........-....G--AA.............AD-.N..I-R-- 137
N.CM.04.04CM_1015_04 --------T--K--K--A-Y----------M--L-----------C----MD-AH--N-L-N--E-A-N----G-----X-I-V-----ST-PVLN-Q------K-KKEQH...-S.EA-.NPE...........-....G--AA.............AD-.N..I-R-- 134
N.CM.06.U14842 --------T--KX-Q--G-Y---------RM--L-----------C----MD-AA--A-X-N--E-A-N----G------XL-V-----NKRQ-HN-Q----H-K-VKEQH...-P.KP-.EPE...........-....G--AA.............VD-.X..I-R-- 134
N.CM.95.YBF30 --------T--K--Q--S-Y---------RM--L-----------C----MD-AD--AKL-N--E-A-K-----------AL-V-----S--Q-HN-Q------K-K-EQH...-P.EP-.NPE...........-....G--AA.............TDS.N..I-R-- 134
N.CM.97.YBF106 --------T--K--Q--A-Y---------R---L-----------C----MD-AN--A-LIN--E-A-K----G----X--L-V-----SN-PVHN-Q------K-K-EQH...-S.EP-.KPE...........-....GT-AA.............ADS.S..I-R-- 134
N.FR.11.N1_FR_2011 --------T--K--Q--A-Y---------RM--L-----------C----MD-A--XV-L-N--E-A-K----G-------L-V-----S--S-Q--QA-----K-KKEQH..KQP.EP-.NPE...........-....G--AA.............PD-.N..I-R-- 135
P.CM.06.U14788 --------T--R--A--R---------------V-----------C----M--A---EKL-E--E-A-R--XDG-Q--W--LVVXW---K----S--QQ-IT-WK--MQ-R...--...................TSE....................G-T.G..T---- 125
P.FR.09.RBF168 --------T--R--A--R---K--S----M---------------C--E-M--A---EKL-E--E-A-R---DG-Q--W--LVV-W---R-XD-S--QQ-IT-WK--MQRR...--...................-LE....................G-T.GTGT---- 127
CPZ.CD.06.BF1167 --------R-EK-----SV----------LI--L---GN--Q---L----M--AD---K-IM--S--VEI--P-II--F--I-V-H-I-EGEK-Q--EA-VKIVK-KLKIT...SS.ETTGNEE..........T-KGKKET-V-SSGQTEKIYPTLPS-G.-..TGR-- 153
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------I-T--R--A--------------MM--L-----------C----M-NA---EKL-K--E-A-K----G----F--L-V-W---K---VE--QQ--Q-LKAAV-PE...QG.E...TP............S.............................A-A-F 122
CPZ.GA.88.GAB1 --------T--K------V------R-R-MM--L-----------CD---M-SK---TKL-Q--E-A-K----G----F--L-V-W-I-SD-TVE--QK--EQLKRHHGE....QQS....KTE...SNSG....S...........REG-ASQGASASAG....I-G-- 140
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --------R-EK--T--S-----------LI--L---GS------M----M-NK---WK-IL-----IDI--P-IV------C--F---AGEKVR--E--VKIVKVKLTTV..KDD.AAA.TSSGQGQNAG.......GRGT-V-PSGKSENASRVTVPPS.E..GGRL- 156
CPZ.US.85.US_Marilyn --------T--R--A--------------MM--L-----------C----M--AD--L-L-K--E-A-K----G----F--L-V-W---S-VTVE--QQ--V-LK-VVQLQ..KQQ.EE-.E--QQ........E-S.....................G--.I..G-S-- 134
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B.FR.83.HXB2 PIVQNIQGQMVHQAISPRTLNAWVKVVEEKA.FSPEVIPMFSALSEGATPQDLNTMLNTVGGHQAAMQMLKETINEEAAEWDRVHPVHAGPIAPGQMREPRGSDIAGTTSTLQEQIGWMT...NNPP...I.PVGEIYKRWIILGLNKIVRMYSPTSILDIRQGPKEPFR 294
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----A----IX-NL-----------I----.----------------------V---I------------D-----------L--------P---I----------A---P---LQ---...G---...-.---D-------------------------------S-- 294
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----A----I--NL-----------I----.---------T------------M---I------------D-----------T--------Q---L------------------M----...S---...-.-----------------------V-------------- 294
A1.ES.06.X2110 -----A-------NL-----------I----.--------------------------I------------D-----------L--------P------------------P---LQ---...A---...-.----------------------XV-----K-------- 294
A1.IT.02.60000 -----A-------SL-----------I----.---------T------------M---I------------D-----------L---Q---LP---L-------------------A---...S---...-.---D-------------------V-------------- 294
A1.KE.06.06KECst_001 -----A----I--NL-----------I----.----------------------M---I------------D-----------L--------P---L--------------P--------...G---...-.---D-------------------V-----K-------- 294
A1.RU.11.11RU6950 -----A----I--SM-----------I----.---------T------------M---I------------D-----------L--AQ---FP---------------------------...S---...-.---D-------------------------K-------- 290
A1.RW.07.pR463F -V---A---W---NF-----------I-D-G.----------------------M---I------------D-----------A--------Q------------------P----A---...----...-.---D-------------------V-----K-------- 293
A1.SE.95.SE8538 -V---A----I--NL-----------I---G.-N------------------------I------------D-----------L--------P------------------P---LQ---...S---...-.---D-------------------V-------------- 292
A1.TZ.01.A341 -----A----I--NL----------AI----.-------------D-C--H---M---I------------D-----------L---Q----P------------------P--------...G---...-.---D-------------------V-----K-------- 292
A1.UA.01.01UADN139 -----A----T--SM-----------I----.----------------------M---I------------D-----------L--AQ---FP---------------------------...S---...-.---D-------------------V-------------- 292
A1.UG.07.p191845 -----A----I--S------------I----.----------------------M---I------------D-----------L--------P------------------P--------...S---...-.---D-------------------V-----K-------- 294
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----AH------PL-----------I---G.-N--------------------M---I------------D------M-------------P-----------------N---------...S---...-.---D-------------------V-------------- 299
A2.CD.97.97CDKTB48 -----A--------V----------------.---------T-----------------------------D-----------L---Q----P--------------A--N---------...S---...-.-----------------------V-----K-------- 300
A2.CM.01.01CM_1445MV -----A-------------------------.---------------------------------------D--------------------P---------------------------...S---...-.-----------------------V-------------- 290
A2.CY.94.94CY017_41 -----A-------------------------.---------T-----------------------------D--------------------P---------------------------...SD--...-.-----------------------V-------------- 290
B.AR.04.04AR143170 -----L-------SL-----------I----.---------T-----------------------------------------L---Q---HP---------------------------...----...-.-----------------------------K-------- 288
B.AU.04.PS1038_Day174 -----L-------------------------.--------X---A--------------------------------------L------------------------------------...----...-.-----------------------V--X---------X- 294
B.BO.09.DEMB09BO001 -----M--------------------I----.---------T-----------------------------------------L---Q---V----------------------------...----...V.-----------------------------K-------- 294
B.BR.06.06BR1119 -----L-------PL-----------I----.---------T---------------------------------D-------L--PQ---V------D---------------------...S---...-.---------------------C-V-------------- 294
B.CA.07.502_1191_03 -----L--------L-----------I----.---------------------------------------------------L---Q---V------D---------------------...H---...-.-----------------------V-------------- 296
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -----L-------P-----------------.---------------------------I-----------------------L---Q--------I-------------------A---...---A...-.-------------------------------------- 294
B.CN.10.DEMB10CN002 -----L-------P-----------------.------------A------------------------------D-------L--QQ--------------------------------...----...-.-----------------------------K-------- 296
B.CO.01.PCM001 -----L--------L----------------.---------------------------------------------------L------------------------------------...H---...-.-------------------------------------- 292
B.CU.99.Cu19 -----L--------L----------------.-------------D-------------------------------------L------------------------------------...----...-.-----------------------------K-------- 294
B.CY.09.CY266 -----L--------------------I----.----------------------------------------------------------------------------------------...----...-.-----------------------V-------------- 296
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----L--------L-----------I---N.------------A--------------------------------------L-------V------------------------A---...----...-.-----------------------V-------------- 302
B.DK.07.PMVL_011 -------------------------------.---------------------------------------------------L-------V------------------------N---...----...-.-----------M------K----I-------------- 296
B.DO.05.05DO_160884 -----L--------------------I----.-----------------------------------------------------------V----I-------------------T---...S---...-.-----------------------V-------------- 292
B.ES.09.P2149_3 -----L-----------K-------------.---------------------------------------------------L--I---------------------------------...S---...-.-------------------------------------- 294
B.FR.08.DEMB08FR002 -----L-------P-----------------.------------------------------------I---A--D-------L-------V----------------------------...S---...-.------------------------G----K-------- 296
B.GE.03.03GEMZ004 --------------L-----------I----.--------------------------S------------------------L-------V------------------------A---...---A...-.-----------------------V-------------- 289
B.HT.05.05HT_129389 -----M-------------------------.---------T--------------------------------------------------------------------------A---...S---...-.-------------------------------------- 292
B.JM.05.05JM_KJ108 -----L--------L-----------I----.---------------------------------------------------L--------------------------------A---...S---...-.-----------------------V-------------- 292
B.JP.05.DR6538 -----L-------------------------.---------------------------------------------------L------------------------------------...----...-.-------------------------------------- 294
B.KR.07.07KYY4 -------------P------------I----.---------------------------------------------------L-------V----------------------------...H---...V.-----------------------S-----K-------- 294
B.NL.00.671_00T36 -----L-------------------------.---------------------------------------------------L------------------------------------...----...-.-----------------------------K-------- 297
B.PE.07.502_2649_wg8 -----L-------P-----------------.---------T------------------------------V----------L------------------------------------...----...-.-------------------------------------- 294
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----L-------------------------.-X----------A--------------------X-----------------L--AQ---V------D---------------------...S---...-.-----------M---------X---------------- 292
B.RU.11.11RU21n -----L--------L----------------.---------T-----------------------------------------L-------V----------------------------...----...-.-----------M-------------------------- 299
B.TH.07.AA040a_WG11 -----L-------P-----------------.---------------------------------------------------L-------V----------------------------...----...-.-----------------------------K-------- 294
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----L--------L----------------.---------T-----------------------------------------L--PQ--------I-------------N-----A---...S---...-.-------------------------------------- 298
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----L-------------------------.---------------------------------------------------L------------------------------------...----...-.-------------------------------------- 294
B.UA.01.01UAKV167 -----L--------L----------------.---------------------------------------------------L--------------------------------A---...----...-.-----------------------V-------------- 292
B.US.11.ES38 -----L--------L----------------.---------T-----------------------------------------L--AQ----------------------------A---...S---...V.-----------------------------K-------- 293
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----L--------L-----------I----.---------------------------------------------------L--PQ---V----L-------------N---------...S---...-.-----------------------V-------------- 291
B.VE.10.DEMB10VE001 -----L-------P-----------------.---------T-----------------------------------------L------------------------------------...S---...-.-----------------------------K-------- 294
B.YE.02.02YE507 -----L--------L-----------I----.---------T-----------------------------D-----------T-------V----------------------------...S---...M.-----------------------------K-------- 292
C.AR.01.ARG4006 -----L-------PL-----------I----.---------T-----------------------------D-----------L--X----V------------------N-----A---...S---...-.---D-------------------V-----K-------- 290
C.BR.07.DEMC07BR003 -----L-------P-AA--------------.---------T-----------------------------D-----------L-------V----V-----------------------...G---...-.-----------------------V-----K-------- 289
C.BW.00.00BW07621 -------------SL-----------I----.---------T-----------------------------D-----------L--------------------------------A---...S---...V.-----------------------V-----K-------- 291
C.CN.98.YNRL9840 -----L--------------------I----.---------T-----------------------------D-----------L--------------------------S-----A---...G--S...V.---D-------------------V-------------- 291
C.CY.09.CY260 -----L--------------------I----.C----VR-VT-V------S---S----------------D-----------L-------V------------------------A---...----...-.---D-------------------V-------------- 295
C.ES.07.X2118_2 -----A-------------------------.---------T-----------------------------D--------------------------------------------A---...G---...-.-----------------------------K-------- 291
C.ET.02.02ET_288 -----L-------SL-----------I----.----I----T-----------------------------D-----------I--------Q-----------------------A---...S---...-.---D-------------------V-------------- 290
C.GE.03.03GEMZ033 -----L--------------------I---G.-N-------T-----------------------------D-----------L-------V------------------------A---...S---...-.---D-------M-----------V-----K-------- 289
C.IL.98.98IS002 -----P-----Y-SL-----------I----.------------A--------------------------D--------------------------------------------A---...----...V.-----------------------V-----K-------- 291
C.IN.03.D24 -----L--------L-------------G--.---------T-----------------------------D-----------L--AQ---YP---I-------------------A---...S---...V.-----------------------S-----K-------- 297
C.KE.00.KER2010 -----L--------L-----------I----.---------T-----------------------------D-----------L-------NP-----------------------A---...S---...-.-----------------------V-------------- 289
C.MM.99.mIDU101_3 -----L--------------------I----.---------T-----------------------------D-----------L-------V------------------S-----A---...G---...V.---D-------------------V-----K-------- 290
C.MW.93.93MW_965 -----H--------------------I----.---------T-----------------------------D-----------L--------------------------------A---...----...-.---D-------------------V-----K-------- 290
C.SN.90.90SE_364 -----L-------PL-----------I---G.-N-------T-----------------------------D-----------L-------V------------------N----VA---...G---...-.---D-------------------V-----K-------- 289
C.SO.89.89SM_145 -----L--------------------I----.----I----T-----------------------------D-----------L---Q---V----------------------------...S---...-.---D-------------------V-----K-------- 289
C.TZ.02.CO178 -----L-------P----------------G.-N-------T-----------------------------D-----------L--------------------------------A---...S---...-.---D-------------------V-----K-------- 289
C.US.98.98US_MSC3018 -----L--------------------I----.---------T-----------------------------D-----------L------------V-------------------A---...----...V.-----------------------V-----K-------- 289
C.UY.01.TRA3011 -----V-------PL-A--------------.---------------------------------------D-----------L-------------------------------MA---...----...V.-----------------------V-------------- 286
C.YE.02.02YE511 -------------SL-----------I----.---------T-----------------------------D-----------L-------V------------------S-----A---...G---...V.---D-------M-----------V-----K-------- 289
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -----L-------SL-----------I----.---------T-----------------------------D-------------------V------------------------T---...S---...V.-----------------------V-------------- 292
C.ZM.02.02ZM108 -----L-------------------------.------------------V--------------------D-----------L--PQ---V----I-------------------T---...S---...-.---D-------------------V-----K-------- 293
D.CD.83.ELI -----L--------------------I----.---------------------------------------------------L--------------------------------A---...S---...-.-----------V-----------V-------------- 294
D.CM.10.DEMD10CM009 -----L--------L-----------I-D--.------------------A----------------------T---------L-------V------------------------A---...S---...-.---D-------------------V-------------- 293
D.CY.06.CY163 -----L------------I-S-----I----.------------------H--------------------------------L--------------------------------D---...S---...V.-----------------------V-------------- 294
D.KE.97.ML415_2 -----L-------P------------I----.----------------------V--------------F-------------L-------P----L-----------------------...S---...-.---D-------------------V-----K-------- 294
D.KR.04.04KBH8 -----L-------PL----------------.-N-------T------------S---A-------------------S----L------------L----------------D------...S---...-.-----------------------VG----K-------- 293
D.SN.90.SE365 -----L--------L-----------I----.---------T-----------------------------------------L------------------------------------...----...-.-----------------------V-------------- 294
D.TD.99.MN011 -----L--------L-----------I----.-N-------------------------------------------------L-------V----------------------------...S---...-.-----------------------V-------------- 294
D.TZ.01.A280 -----L--------------------I----.---------------------------------------------------L--------------------------------A---...----...V.-----------------------V-------------- 288
D.UG.08.p191859 -----L--------------------I----.---------T-----------------------------------------L---Q---NP---I-------------N-----A---...S---...-.-----------------------V-------------- 294
D.YE.02.02YE516 -----L--------------------I----.-N--------------------------------------------G----L--AQ--------I--------V------E---R---...S---...-.-----------------------V-------------- 292
D.ZA.90.R1 -----L-------P------------I----.---------------------------------------------------L--------------------------------A---...----...-.---D-------------------V-------------- 294
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----L--------L-----------I----.---------------------------------------D-----------L---Q----P---I---------------H---Q---...S---...V.-----------------------V-----K-------- 257
F1.AR.02.ARE933 -V---P-----Y-SL----------------.---------------------------------------D-----------L--A-----P------------------P----Q---...S---...V.-----------------------V-----K-------- 290
F1.BE.93.VI850 -----L-------SL-----------I----.------------------T--------------------D-----------L-------AP-----------------------Q---...G---...V.---D-------------------V-----K-------- 290
F1.BR.07.07BR844 -----L-------SL----------------.---------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---...V.-----------------------V-----K-------- 295
F1.CY.08.CY222 -----L-------S------------I----.---------------------------------------D-------D---L--------P-----------------------Q---...S---...V.---D-------------------V-----K-------- 290
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----L-------------------------.---------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---...V.-----------------------V-------------- 290
F1.FI.93.FIN9363 -----L--------------------I----.---------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---...V.---D-------------------V-------------- 292
F1.FR.96.96FR_MP411 -----L-------P------------I----.---------------------------------------D-----------L--A-----L-----------------------Q---...S---...V.---D-------------------V-------------- 290
F1.RO.96.BCI_R07 -----L--------------------I----.---------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...ST--...V.-------G---------------V-------------- 290
F1.RU.08.D88_845 -----H-------S------------I----.---------------------------------------D--------------------P-----------------------Q---...S---...V.-----------------------V-----K-------- 296
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----L--------------------I----.----------------------V----------------D---------------Q----P---I-------------------A---...S---...V.---D-------------------V-----K-------- 290
F2.CM.97.CM53657 -----L-------SL-----------I----.---------------------------------------D-----------L---Q----P---I-------------N-----A---...S---...V.-----------------------V-----K-------- 288
G.BE.96.DRCBL -----A-------------------------.---------T---------------------------------D-------L--QQ--------I-D-T------A--------R---...S---...V.-----------------------V-------------- 287
G.CM.10.DEMG10CM008 -----A---P----L----------------.---------T-----------------------------D-----------T--QQ--------I-------------N----VA---...G---...-.-----------------------V-----K-------- 294
G.CN.08.GX_2084_08 -----A-------SL-----------I----.---------T-----------------------------D-----------L--PQ---FP---I-D-----------N-----A---...S---...-.-----------------------V-----K-------- 291
G.CU.99.Cu74 -----A---P---------------------.---------------------------------------D-----------L--PQ----P---I-----------------------...----...-.-----------------------V-----K-------- 294
G.ES.09.X2634_2 -----A-------------------------.---------------------------------------DA----------T--PQ----P---I----------------D--R---...S---...-.-----------------------V-----K-------- 293
G.GH.03.03GH175G -----A-------P-----------------.---------------------------------------D-----------L--QQ--------I-D-T---------------R---...S---...-.-----------------------V-------------- 293
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B.FR.83.HXB2 PIVQNIQGQMVHQAISPRTLNAWVKVVEEKA.FSPEVIPMFSALSEGATPQDLNTMLNTVGGHQAAMQMLKETINEEAAEWDRVHPVHAGPIAPGQMREPRGSDIAGTTSTLQEQIGWMT...NNPP...I.PVGEIYKRWIILGLNKIVRMYSPTSILDIRQGPKEPFR 294
G.KE.93.HH8793_12_1 -----A-------------------------.---------------------------------------D-----------I--PQ----P---I-------------N-----R---...S---...-.-----------------------V-------------- 294
G.NG.09.09NG_SC62 -----A-----------K--------I----.---------T-----------------------------D---D-------L--QQ---V----I-------------------T---...----...-.-----------------------V-----K-------- 287
G.PT.x.PT3306 -----A-------------------------.---------------------------------------D-----------I--PQ----P---I-D-----------------R--A...S---...V.-----------------------------K-------- 293
G.SE.93.SE6165_G6165 -----A---------T---------------.----------------------L----------------D-----------M--QQ---FP---I-------------S-----T---...G---...-.-----------------------V-------------- 294
H.BE.93.VI991 -----A-------------------------.----------------------A----------------D-----------L--------P----------------------VA---...G---...-.---D-------------------V-----K-------- 296
H.BE.93.VI997 -----A-------P--X--------------.----------------------A----------------D-----------L--------P-----------------------A---...G--S...-.---D-------------------V-----K-------- 294
H.CF.90.056 -----A-------------------------.----------------------A----------------D--------------------P-----------------------A---...G--A...-.---D-------------------V-----K-------- 294
H.GB.00.00GBAC4001 -----A-------------------------.-------------X-X----X-----S---------X--D-----------T--------P----------------XN-----A---...X---...X.--XX-------X-----------V-----K-------- 294
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --L--M*-EL----L-----------I---G.-N-------------------------------------D-----------L-------V------------------N-----A-I-GNGG-Q-...-.-----------------------V-------------- 285
J.CM.04.04CMU11421 -----M---P-XX-L-----------X-X--.X---------X------X---------X---X-------D-----------X-------X----A-------------------A---...G---...-.-------X---------X-----V----------X--- 294
J.SE.93.SE9280_7887 -----L---P----L-----------I----.---------------------------I-----------D------------------------V-----------------------...G---...-.-----------------------V-------------- 294
J.SE.94.SE9173_7022 -----L---P----L-----------I----.---------------------------I-----------D-------------------V----V-------------N---------...G---...-.-----------------------V-------------- 294
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----L--------L-----------I----.---------------------------------------D-----------M---Q----P---I-------------------T---...S---...-.-----------------------V-------------- 290
K.CM.96.96CM_MP535 -----L--------L-----------I----.---------T-----------------------------D---D-------L--------P-----------------------A---...S---...V.-----------------------V-------------- 290
01_AE.AF.07.569M -----A-------PL---------------G.-N----S---------------M---I------------D-----------T--------P---------------------------...-T--...-.-----------------------V-------------- 294
01_AE.CN.09.1119 -----A-------PL---------------G.-N--------------------M---I------------D--------------------P---------------------------...----...-.---D-------------------VG----K-------- 294
01_AE.HK.04.HK001 -----A----I--SL---------------G.-N--------------A-----M---I---------------------------------P---------------------------...S--X...-.---D-------------------V-------------- 294
01_AE.JP.x.DR0492 -----A-------PL---------------G.-N-------T------------M---I---------------------------------P--------------S------------...S---...-.---D-------------------V-------------- 294
01_AE.TH.04.BKM -----A---L---PL---------------G.-N--------------A-----M---I---------------------------------P---------------------------...----...-.---D---------------------------------- 294
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----A-------SL---------------G.-N--------------------M---I--------X------------------------P---------------------------...S---...-.---D-------------------V-------------- 295
01_AE.TH.90.CM240 -----A----A--PL---------------G.-N--------------------M---I------------------P--------------P---------------------------...----...-.---D-------------------V-------------- 294
01_AE.VN.98.98VNND15 -----A-------PL---------------G.-N--------------------M---I---------------------------------P-----------------N---------...----...-.---D-------------------V-------------- 294
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -----A---W---S------------I----.----------------------M---I------------D-----------L---Q----P---L-----------------------...S---...-.---DM------------------V-------------- 291
02_AG.ES.06.P1261 -----A-------SM-----------I----.----------------------M---I------------D---D----------------P---------------------------...S---...-.----------V------------V-------------- 291
02_AG.FR.91.DJ263 -----A----T--PM-----------I----.---------T------------M---I------------D--------------------P------------------P--------...S---...-.---D-------------------V-------------- 291
02_AG.GH.03.03GH181AG -----A---WT---M----------AI--R-.---------T------------M---I------------D-------D---A---Q----P---------------------------...S---...-.----------V--------------------------- 292
02_AG.LR.x.POC44951 -----A----T--S-----------AI----.---------T------------M---I------------D---------------Q----P---------------------------...S---...-.----------V------------V-------------- 291
02_AG.NG.x.IBNG -----AK---T--SM-----------I---G.----------------------M---I------------D--------------------P---------------------------...S---...-.----------V------------V-------------- 291
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----A-------S------------I----.----------------------M---I------------D-------D---T--------P---------------------------...S---...-.---D-------------------V-------------- 291
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----A---WT--NM-----------I----.----------------------M---I------------D------------------------------------------------...S---...-.---D-------------------------K-------- 291
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----A----I--SM-----------I----.---------T------------M---I------------D-----------T-------NP---------------------------...----...-.----------V------------V-------------- 289
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----A----T--SM-----------I----.----------------------M---I------------D-----------L--AQ---FP--------------SS-----------...S---...-.---D-------------------V-------------- 294
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----A-------S------------I----.----------------------M---I------------D-------D---T--------P---------------------------...S---...V.-------------------T---I-------------- 294
05_DF.BE.x.VI1310 --------------L-----------I----.---------------------------------------------------L---Q---V------D-----------------A---...----...-.-----------------------V-------------- 295
06_cpx.AU.96.BFP90 -----A--------M-----------I-D--.---------T------------M---I------------D--------------------P---I-----------------------...S---...-.-----------------------VG----K-------- 293
07_BC.CN.98.98CN009 -----L--------L----------------.------------------------------------I--D-----------L--------------------------N-----A---...S---...V.---D-------------------------K-------- 291
08_BC.CN.06.nx2 -----L--H----PL-----I---I--DRED#L-S----L-T-*----------S------R---------D---G----*--L-------V----------------------------...----...-.-----------V----L------------K---M---- 289
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----A-------------X------I----.---------T------------M---I------------D-------------------NP------------------V----A---...G---...-.----------V------------V-------------- 294
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----L-------PLT---------------.---------------------------------------------------L---Q---V----I-------------------R---...S---...-.-----------------------V-------------- 294
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----A----I---L-----------I----.----------------------M---I------------D-----------M---Q----P---L--------------P--------...G---...V.------R----------------V-------------- 294
12_BF.AR.99.ARMA159 -----L-------PL----------------.---------------------------------------D-------D---L--------P-----------------------Q---...S---...V.-------------------------------------- 290
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----A-------S-----------------.---------------------------------------D-----------M--QR---FP---I-------------------T---...----...-.-----------------------V-------------- 294
14_BG.ES.05.X1870 -----A-------P-----------------.----------------------L----------------DA----------M--QQ----P---I-------------------T---...----...-.-----------------------V-------------- 293
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----A-------PV---------------G.-N--------------------M---I--------------------K------------P----------------------V----...S--A...-.---D-------------------V-------------- 294
16_A2D.KR.97.97KR004 -----A----TY-NL----------------.---------------------------------------D-----------L--------P---------------------------...S---...V.-----------------------V-------------- 292
17_BF.AR.99.ARMA038 -----L-------T-----------------.---------------------------------------D-----------L---Q----P---I----------A--N-----Q---...S---...V.-----------------------V-----K-------- 296
18_cpx.CU.99.CU76 -----A-------S-----------AI----.----------------------M---I------------D-----------I---Q--------I-D-----------------R---...----...-.---D-------------------V-------------- 294
19_cpx.CU.99.CU7 ---HKL--------L-----------I----.-N-------------------------------------------------L--------------------------------A---...S---...-.-----------------------V-------------- 294
20_BG.CU.99.Cu103 -----A---PI--------------------.---------------------------------------D-----------T--QQ----P---I----------A--------T---...----...-.-----------------------V-----K-------- 294
21_A2D.KE.99.KER2003 -----A---W---------------------.-N----------------S---S----------------------------L---Q----------------------------A---...G---...-.-----------------------V-------------- 292
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----A----I---L---------------G.-N-------------T--T---M---II-----------D-----------M---Q---YP-----------------------A---...S---...V.-----------------------V-------------- 292
23_BG.CU.03.CB118 -----A---P---------------------.---------------------------------------D-----------L--QQ--------I-------------------R---...----...-.-----------------------V-----K-------- 294
24_BG.ES.08.X2456_2 -----A---PI--------------------.---------------------------------------D-----------M--QQ----P---I-------------------T---...----...-.-----------------------V-----K-------- 294
25_cpx.CM.02.1918LE -----A---PI--------------------.---------------------------------------D-----------L---Q----P---I-------------N-----R---...----...-.-----------------------V-------------- 293
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----A--------L----------------.---------V--------------M------------I-D-----------L---Q--------I-------------------A---...S---...-.-----------------------V-------------- 291
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---H-A--------L-----------I----.---------------------------------------D-----------L--QQ----------------------------A---...----...-.-----------------------V-------------- 291
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----L--------L-----------I----.---------------------------------------D-----------L--------P-----------------N-----A---...S---...V.-----------------------V-------------- 294
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----L-------P------------I----.---------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---...V.-----------------------V-------------- 305
31_BC.BR.04.04BR142 -----L-------P-A---------------.---------T-----------------------------D-----------L-------V---------------S--------A---...S---...V.---D-------------------------K-------- 293
32_06A1.EE.01.EE0369 -----A----T--S------------I----.----------------------M---I------------D-----------LY-TQ---FQ---------------------------...S---...-.---D-------------------V-------------- 291
33_01B.ID.07.JKT189_C -----A-------PL---------------G.-N--------------------M---I--------------------D---T--------P---------------------------...S---...-.---D-------------------V-------------- 293
34_01B.TH.99.OUR2478P -----A-------PV---------------G.-N--------------------M---I--------------------D-------Q----P---------------------------...S---...-.---D-------------------V-------------- 292
35_AD.AF.07.169H -----A----I--SL-----------I----.------------------G---M---V------------D-----------L---Q-----------------------P----A---...----...-.---D--R----------------V-----K-------- 293
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----A--------L---------------G.-N--------------------M---I------------D-------------------HP---I---------E---------A---...----...-S-----------------------V-------------- 293
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----A----I--SL-----------I----.---------T---D----H---A---V------------D-------D-----------HP---L------------------VA---...S---...-.---D-------------------V-------------- 290
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----L-X-----PL-----------I----.--------------X------------------------D-------D---L--------P-----------------------Q---...S---...V.-----------------------V----LK-------- 290
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----L-------SL-----------I----.---------------------------------------------------L-------------------------------VA---...S---...V.-----------------------V-------------- 294
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----L--------------------I----.------------A--------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---...V.-----------------------V-------------- 295
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----L-------------------------.------------A------------X-------------D-----------L--------P-----------------N-----Q---...S---...V.-----------------------V---------X---- 293
43_02G.SA.03.J11223 -----A-------SL-----------I----.---------T---------X-------------------D-----------L--PQ----P---I------------------XT---...S---...-.----L------------------V-----K-------- 291
44_BF.CL.00.CH80 -----L--------L----------------.---------T-----------------------------D-------------------AP---------------------------...S---...V.-------------------------------------- 296
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----A----I---------------I----.----------------------M---I------------D-------------------AP----------------------V----...G---...V.------R----------------V-------------- 294
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----L--------L----------------.---------------------------------P-----GG--------Y-F-T------P-----------------------Q---...S---...V.-----------------------V-------------- 290
47_BF.ES.08.P1942 -----A--H-I--P-----------------.---------------C-----------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---...V.---D-------------------V-----K-------- 293
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----A-------PV---------------G.-N--------------------M---I--------------------D---T--------P-----------------N---------...G---...-.---D-------------------V-------------- 294
49_cpx.GM.03.N26677 -----T-------PM-----------I----.----------------------M---I------------D--------------------P-------------------------I-...G---...-.-----------------------V-------------- 294
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----L--------------------I----.---------------------------------------------------L-------T------------------N---------...S---...-.-----------------------V-------------- 292
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----A-------PV----X----------G.-N--------------------M---I---------------------------------X---------------------------...X---...-.---X-------------------V-------------X 294
53_01B.MY.11.11FIR164 --M--A-------PL-----------X---G.-N--------------------M---I------------D-------D---T--------P---------------------------...----...-.---D-------------------V-------------- 294
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----L-------PL----------------.-N----------A------------------------------D-------L-------V----------------------------...S---...-.-----------------------V-------------- 294
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----A-------PL---------------G.-N--------------------M---I------------------------A--------P---------------------------...----...-.---D-------------------V-------------- 294
O.BE.87.ANT70 ---S-A-------------------A-----.-N--I----M------ISY-I-----AI----G-L-V---V-----V----T--PPV--LP---I---T----------Q----H-T-..RP-Q-...-.---D--RK--V-----M-K----V-----K-------- 293
O.CM.91.MVP5180 ---T-A-------------------A-----.-N--I----M------V-Y-I-----AI----G-L-V---V----------T--PAM--LP---I---T----------Q----I-T-..RGANS...-.---D--RK--V-----M-K----V-------------- 293
O.CM.98.98CMA104 -V---A--------L----------A-----.-N--I----M---X---SY-X-----AI----G-L-V---V----------T--IAV--LP---I---T--------------VH-T-..RA-N-...-.---D--RK--V-----M-K----V-----K-------- 293
O.FR.92.VAU -V-A-A--------L----------A--K--.-N--I----M--------Y-V-----AI----G-L-V-E-V--D---D--KT--PVV--LP---I---T---------------H-T-..RA-Q-...-.---D--RK--VI----M-K----V-----K-R-E---- 292
O.SN.99.99SE_MP1299 ---T-A-------SL----------A-----.-N--I----M------I-Y-T-----AI----G-L-V---V----------T--PA---LPV--I---T----------Q---VH-I-..RP-Q-...-.---D--RK--V-----V-K----V-------------- 293
O.US.10.LTNP -V---A----T-VPL----------A-----.-N--I----M------V-Y-I-----AI----G-L-V---V------D---T--PPV--LP---I---T----------Q---VH-T-..RP-Q-...-.---D--RK--V-----M-K----V-------------- 293
O.US.97.97US08692A -V-S-A----I--P-----------A-----.-N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V-----S----T--PPI--LP---I-D-T----------Q---VH-V-..R-PN-...-.---D--RK--V-----M-K----V-------------- 293
N.CM.02.DJO0131 -L---A----I--PLT----------I----.-N-------M--------A---------------------V----------T--XPX--LP---L---------------X--VT---...S---...V.-------K--V----R-------V---E-K-------- 299
N.CM.04.04CM_1015_04 -L---A------HPLT----------I----.-N-------M--------S---S-----------------V----------T---PV--LP---L----X----------P---T---...S---...-.---D--R---V----R-------V---E-K-------- 296
N.CM.06.U14842 -LI--A---L---PLT----------I----.----I----M--------S--------------------DV----------T---PV---P---I-------------NVA--VA---...A---...V.-X-D--R---V---XR-------V---X-K-------- 296
N.CM.95.YBF30 -L--TA-------PLT----------I----.---------M--------S---------------------V------D---T---PV--LP---L-D-------------A--VA---...A---...V.---D--R---V----R-------V---E-K-------- 296
N.CM.97.YBF106 -L---A-------PLT----------I----.-N--I----M--------S---S-----------------V----------T--APV--LP-----D-------------A--VA---...S---...-.---D--R---V----R-------V---E-K-------- 296
N.FR.11.N1_FR_2011 -L---A----I--PLT----------I----.-N-------M--------A---------------------V------D---T---PV--MP-------------------A---A---...A---...V.------R---V----R-------V---E-K-------- 297
P.CM.06.U14788 -----A----T-MPL----------A-----.-N--I----M------I-D-I-----A-----G-L-V---V----------T---PV--LP---L---T-G--------K----T---...R-N-...V.---D--RX--V-----V-K--C-V-----K-------- 287
P.FR.09.RBF168 -----A----T-LPL----------A-----.-N--I----M-----SI-D-I-----A-----GXX-V--XV----------T---XX--LP---L-D-T-G-------NK----T-T-..R--N-...-.---D--RK--V-----V-K----I-----K-------- 290
CPZ.CD.06.BF1167 ---FDAAQ-PR--P-----------T----N.-K----------A---I-H-------AI-D--G---V---V------D---L--T----LV--TL---T----------IV---Q-V-...TPQNQGGV.---D------------L-K----V-------------- 318
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -V-R-A---LT-NP-----------A-----.-N-------M-----------------I--------I---V--D-------T--T-----------------------S-E--V----...A---...-.---D--R---V-------K----V-----K-------- 284
CPZ.GA.88.GAB1 -L---A-------------------------.----------------L---V-----A-----G---V---V----------L--T---------L---------------------T-...A---...-.---DV-R--V------V----C-V-------------- 302
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---TDL--TAR--P-----------T----G.------------------Y---S---AI-E----------V----------L--A----QQA-ML---T-A--------T----Q---...TP-AQGGV.---D------------L----N-V-----K-----A-- 321
CPZ.US.85.US_Marilyn -VI--A--------M----------A-----.-N-------M----------V-----AI----G---V---A------D*--T--L----------------------------V----...A---...-.---D--R--VV-----V-K--C-VG----K-------- 295
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B.FR.83.HXB2 DYVDRFYKTLRAEQASQEVKNWMTETLLV.QNANPDCKTILKALGPAATLEEMMTACQGVGGPGHKARVLAEAMS...QV.T..N...SAT.I.MMQRGNFR.NQ.RKIVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKKGCWKCGKEGHQMKDC.T...E.RQANFLGKIWPS.YKG. 443
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------F-A------T----S--------.--------S------SG----------------S-----------...-A.Q..Q.....-S-.--------GG-.KR.I----------L-------------------------.-...-.------------.S--. 442
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------F--------T-D-----------.--------S--R---AG----------------------------...--.Q..H.....-N-.-------K.G-.--.I----------L-------------------------.-...-.-------R----.N--. 441
A1.ES.06.X2110 ------F-A------T----G--------.--S-----G-------G----------------S-----------...--.Q..H.....PN-.--------.G-.KG.I----------L-K-----------------------.-...-.------------.P--. 441
A1.IT.02.60000 ------F--------T-D-----------.-----------R----G----------------------------...-A.Q..K.....-N-.---K----.GP.KR.I----------L-------------------------.-...-.------------.S--. 441
A1.KE.06.06KECst_001 ------F--------T-D-----------.--------S--RG--TG----------------------------...H-.Q..-.....-N-.--------.G-.KR.I----------L----------------R--------.-...-.------------.N--. 441
A1.RU.11.11RU6950 ------F--------T-D------D----.-----------R---SG----------------------------...--.Q..-.....AN-.---KS---.GP.KR.I----------L-------------R-----------.-...-.-------R----.S--. 437
A1.RW.07.pR463F ------F---------PD-----------.--------S--R---AG----------------------------...--.Q..-.....-N-M-------K.G-.--.I----------L-K-----------------------.-...-.------------.S--. 441
A1.SE.95.SE8538 ------F-A------T----G--------.--------S------TG----------------------------...--.Q..Q.....PN-.--------.G-.-R.I----------L-K-----------------------.-...-.------------.S--. 439
A1.TZ.01.A341 ------F--------T----G--------.--------S--R---TG----------------------------...--.Q..H....TNN-.--------.G-.KR.I----------L-------------------------.-...-.------------.N--. 440
A1.UA.01.01UADN139 ------F--------T-D-----------.-----------R----G----------------------------...-A.Q..G.....AN-.---KS---.GP.KR.I----------L-------------------------.-...-.-------R----.S--. 439
A1.UG.07.p191845 ------F-C------T----G-------I.--------S--R---TG----------------------------...--.Q..-.....AN-.---K----.G-.-R.I----------L-------------------------.-...-.------------.N--. 441
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------F-A---G--T--------G----.--------Q------TG-S---V----------S-----------...--.Q..Q.....PNT.-------K.G-.KRNI----------L-------------------------.-...-.------------.S--. 447
A2.CD.97.97CDKTB48 ------F--------T--------D----.--------S--R----G----------------------------...--.Q..-...TN..-.-I-----K.G-.KR.I----------L-------------------------.-...-.------------.N--. 447
A2.CM.01.01CM_1445MV ------F--------T-D------D----.-----------R---------------------------------...-I.H..S...TNQNV.--------.GP.KR.I----------L-------------------------.-...-.-----------P.N--. 439
A2.CY.94.94CY017_41 ------F--------T--------D----.-------RS--R----G-S--------------S-----------...H-.Q..S...TN-N-.--------.G-.KR.I----------L-------------------------.-...-.------------.N--. 439
B.AR.04.04AR143170 -----------------D-----------.---------------TG----------------------------...--.-..-SA.--N.-.--------.--.--TI------R---L----K----R---------------.N...-.--------L---.H--. 439
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------------D-----------.---------X----------------------------------X...--.-..X...X-X.-.-----X--.--.K-TI----------L-------------------------.-...-.------------.--A. 443
B.BO.09.DEMB09BO001 -----------X-----------------.----------------G----------------S-----------...--.-..-...---.-.---K----.--.---I----------L----------------R--------.-...-.------------.H--. 443
B.BR.06.06BR1119 -----------------D-----------.---------F-----------------------------------...--.-..S...---.-.---K----.--.--T-----------I---------R------Q--------.-...-.------------.H--. 443
B.CA.07.502_1191_03 -----------------------------.----------------G----------------------------...--.-..S...PGN.-.--------.--.--T-----------I-K-----------------------.-...-.------------.H--. 445
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -------R---------------------.----------------G----------------------------...--.-..G...--A.-.--------.D-.--A--------A--I-K-----------------------.-...-.------------.QR-. 443
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------------T-------------.------------------------S--------S-----------...--.Q..-...TT-.-.--------.--.--T--------D--I-K-----------------------.-...-.------------.H--. 445
B.CO.01.PCM001 -----------------------------.----------------G----------------------------...--.-..-...-TA.-.------YK.--.--P-----------I-K-----------------------.I...-.------------.N--. 441
B.CU.99.Cu19 -----------------------------.-------R-------------------------S----I------...-..A..-...---.-.---K---K.S-.--T-----------I-------------------------.-...-.------------.H--. 442
B.CY.09.CY266 -------R---------D-----------.----------------G-S--------------------------...--.-..-...---.-.--------.DK.--PI----------L--------R------------L---.-...-.------------.H--. 445
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----------------D-----------.---------------------------------------------...--.-..-...-TA.V.--------.--.--P-----------I-----------------D-------.-..T-.------------.---. 452
B.DK.07.PMVL_011 ---------------T-------------.---------------------------------------------...--.N..-...---.-.---KS---.S-.---I----------I-K-------R-------------E-.-...-.------------.H--. 445
B.DO.05.05DO_160884 -----------------D-----------.---------------------------------------------...--.-..-...--N.-.--------.--.-GS--------A--I----------------ND-------.P...-.------------.P--G 442
B.ES.09.P2149_3 -----------------D-----------.---------------------------------------------...-M.-..T...P-A.-.---K---K.--.-RT-----------I-K--------------R--------.-...-.------------.H--. 443
B.FR.08.DEMB08FR002 -----------------------------.---------------------------------------------...-M.-..-...T-N.-.--------.--.--P-----------I-K--------------R--------.-...-.------------.HRD. 445
B.GE.03.03GEMZ004 -----------------------------.--S-------------G----------------S----I------...-A.-..-...A--.-.-------K.--.--T-----------I-------------------------.-...-.------------.H--. 438
B.HT.05.05HT_129389 --------------------G--------.----------------G----------------------------...--.-..-...TNA.-.-I-GSH--.--.--F-----------I-K------#----------------.-...-.------------.---. 440
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------CT-D-----------.---------------------------------------------...-I.S..KSA.PD-.-.-----T--.--.--------------I-----------------------E-.-...-.--------L---.RQE. 443
B.JP.05.DR6538 -----------------------------.---------------------------------------------...--.-..-...--S.-.-V------.--.---I----------ISK-----------------------.-...-.------------.H--. 443
B.KR.07.07KYY4 -----------------------------.---------------------------------S-----------...--.-..Q...PNN.-.--------.--.-RPI------------K-------R---------------.-...-.------------.H--. 443
B.NL.00.671_00T36 -----------------------------.--S------------------------------------------...--.-..S...APA.-.------H-.--.-RT-----------I-------X-------X-X-------.-...X.---X--------.H--. 446
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------------D-----------.-----------R---------------------------------...-A.-..-...--..-.-----KXG.--.KR---------I--I-KH-------------E--------.-...G.K-----------.N--. 442
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------------------------.---------------------------------------------...--.-..S...QN-.-.-------K.G-.-RNI----------L-K-----------------------.N...-.------------.HG-. 441
B.RU.11.11RU21n -----------------------------.---------------------------------------------...--.-..S...---.M.------YK.--.--T-----------I-K-----------------------.-...-.------------.H--. 448
B.TH.07.AA040a_WG11 -----------------D-----------.---------------------------------S-----------...--.-..-...P-N.-.L------K.-P.--T-----------I-------------------------.-...-.--------L---.H--. 443
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------------------------.----------------G----------------------------...--.-..-...-NA.V.--------.--.---I----------I-K-----------------------.-...-.------------.H--. 447
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------T-----D-----------.---------------------------------S-----------...R-.P..-...-TN.-.------Y-.--.--T-----------I-------------------------.-...-.------------.H-E. 443
B.UA.01.01UAKV167 -----------------D-----------.--------------------------------------I------...--.A..Q...P--.-.--------.--.--T-----------I-K--------------R--------.-...-.------------.H--. 441
B.US.11.ES38 -----------------D-----------.-------R-----M--G----------------------------...-M.-..-...-T-.V.---K----.--.--TI----------L-------------------------.-...-.------------.H--. 442
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------------D-----------.---------------------------------S-----------...--.P..Q...QPA.-.--------.--.--T-----------I-K-------R---------------.-...-.------------.H--. 440
B.VE.10.DEMB10VE001 -----------------D-----------.--S-------------G----------------------------...--.-..G...--S.-.-------K.GP.--T-------R---I-K--------------R--------.-...-.------------.N--. 443
B.YE.02.02YE507 -----------------D-----------.--S-------------G----------------------------QMS-M.-..-...P--.-.---K----.--.--P-----------I----K----R---------------.-...-.------------.H--. 444
C.AR.01.ARG4006 ------F--------T-------------.-----------R----G-S--------------------------...--.N..-...TN..-.-------K.GP.KRTI------R---L-------------------------.-...-.------------.N--. 438
C.BR.07.DEMC07BR003 ------F--------T--------D----.--------S--R----G----------------------------...--.N..-...TN..-.----S--K.GP.KRTI----------L----------------Q--------.-...-.------------.H--. 437
C.BW.00.00BW07621 ------F--------T--------D----.-----------R----G-S--------------S-----------...-A.N..-...TN..-.-L-KN--K.GP.-R------------I-------------------------.-...-.------------.H--. 439
C.CN.98.YNRL9840 ------F--------T-D------D----.-----------R----G-S--------------S-----------...-T.N..S....T..-.----S--K.GP.KR------------I-------------------------.-...-.------------.H--. 438
C.CY.09.CY260 ------F--------T-------------.-----------R----G----------------S-----------...-A.N..H...AT..-.---KS--K.GS.KR------------I---------R---------------.-..V-.------------.H--. 444
C.ES.07.X2118_2 ------F--------T-D------D----.-----------R----G----------------------------...-A.N..-....I..-.--L-S--K.GP.KR------------IXK-----------------------.N...-.------------.N--. 438
C.ET.02.02ET_288 ------F--------T-D-----------.-----------R----G-S--------------------------...-A.N..Q...AN..-.---K---K.GP.-RTI----------L-------------------------.-...-.--------L---.H--. 438
C.GE.03.03GEMZ033 ------F--------T-D------D----.-----------R----G----------------------------...--.N..S...TN..-.-------K.SP.KR------------I-----------------------E-.-...-.------------.H--. 437
C.IL.98.98IS002 ------F--------T--------D----.----------------G----------------S-----------...-A.N..-...TN..-.---KS--K.GP.-RTI----------L---------RSR-----------E-.-...-.------------.H--. 439
C.IN.03.D24 ------F--------T-D------D----.-----------R----G----------------S-----------...-T.N......-N..-.---KS--K.GF.KRT-----------I-------------------------.N...-.------------.HS-. 444
C.KE.00.KER2010 ------F--------T--------D----.-----------R----G--------S-------------------...-A.N..-...AN..-.-I--S--K.SP.KR------------I-------------------------.-...-.------------.H--. 437
C.MM.99.mIDU101_3 ------F--------T-D-----------.-----------R--------------R------S-----------...-T.N..S....-..-.L---S--K.GP.KRT-----------I----------------Q--------.-...D.--------L---.H--. 437
C.MW.93.93MW_965 ------F-------ST--------D----.--------N--R---SG----------------S-----------...HA.G..-...AN..-.----S--K.GP.-RT-----------L-------------------------.-...-.------------..--. 437
C.SN.90.90SE_364 ------F--------T-D------D----.-----------R---AG----------------S-----------...-A.N..-...PH..-.L---N--K.GP.-R------------I-K-----------------------.-...-.-----------A.H--. 437
C.SO.89.89SM_145 ------F--------T-D------D----.-----------R----G-S--------------------------...-A.NAN-...IN..-.L------K.GP.KR------------I-------------------------.-...-.------------.H--. 439
C.TZ.02.CO178 ------F--------T-D------D----.-----------R----G----------------------------...-A.N..S...KN..-.----S--K.GP.KRT-----------I-------------------------.-...-.------------.H--. 437
C.US.98.98US_MSC3018 ------F-V------T-D-----------.-----------R---------------------S-----------...-T.N..S...AN..-.L--KS--K.SS.KR------------L-------------------------.-...-.------------.H--. 437
C.UY.01.TRA3011 ------F--------T--------D----.-----------R----GS---------------------------...--.N..-...TN..-.----S--K.GP.KRTI----------L-------------------------.-...-.------------.H--. 434
C.YE.02.02YE511 ------F--------T-D------D----.-----------R----G-S--------------------------...--.N..-...PN..-.----N--K.GP.KR------------I-K-----------------------.N...-.------------.H--. 437
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ------F--------T-------------.-----------RG---G----------------------------...-A.N..S....N..-.---KS--K.GP.-R------------I-K-----------------------.-...-.-------R----.H--. 439
C.ZM.02.02ZM108 ------F-------ST--------D----.--------S--R----G-S--------------------------...-A.Q..-...TN..-.----N--K.G-.-R------------I-------------------------.-..N-.------------.H--. 442
D.CD.83.ELI -----------------D-----------.----------------Q----------------S-----------...-A.-..-...-V-TA.-------K.GP.---I----------I-K-----------R-------L---.-...-.-------R----.H--. 444
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------------D-----------.----------------G----------------S---------I-...-A.N..-.....ATV.-------K.GS.KRT-----------I---------R---------------.-...-.-------R----.N--. 441
D.CY.06.CY163 -----------------D-----------.----------------G----------------------------...KA.A......TN-A-.-------K.SP.KR------------I-K-----------------------.-...-.----------S-.H--. 443
D.KE.97.ML415_2 --------V--------D-----------.---------------------------------S-----------...-A.-..-...ANVA-.-------K.GP.KR-I----------I-K-------R------Q--------.-...-.------------.N--. 444
D.KR.04.04KBH8 -----------------------------.---------------AG-S--------------S-----------...-A.-..S...-NAA-.-------K.GP.--------------I-K-------R---------------.-...-.------------.HN-. 443
D.SN.90.SE365 ------------------------D----.--------N-------G----------------S-----------...-A.-..S...--AA-.-------K.G-.--------------I----K-----------Q--------.-...G.------------.S--. 444
D.TD.99.MN011 -----------------D-----------.----------------G----------------S----I------...-A.-..S...--AA-.-------K.-P.KR------------I-K---------------------E-.-...-.------------.S--. 444
D.TZ.01.A280 -----------------D-----------.---------------------------------S-----------...-A.-..-...VNAA-.-------K.GP.---I----------I-K-----------------------.-...-.------------.H--. 438
D.UG.08.p191859 -----------------D-----------.---------L-----------------------------------...-A.N......GN-VM.-------K.GP.--TI----------I-K--------------R--------.-...-.------------.Q--. 443
D.YE.02.02YE516 -----------------------------.----------------G-S--------------S-----------...IA.-..S...NNAA-.-------K.-P.--------------I-K-----------------------.-...-.-------R----.S--. 442
D.ZA.90.R1 -----------------D-----------.----------------Q----------------------------...-A.-..-...L--AV.-------K.G-.---I----------I-K--------------R--------.-...-.------------.H--. 444
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------F--------T--------D----.----------------G----------------------------...--.Q..-...AN..-.---KS--K.G-.---I----------I-------------------------.-...-.-------R----.N--. 405
F1.AR.02.ARE933 ------F-A------T-D------D----.------------G--SG----------------S-----------...-A.-..S...TT..V.---KS--K.G-.KR---------V--I-K--------------R--------.-...-.------------.N--. 438
F1.BE.93.VI850 ------F-V--------D--G---D----.---------------TG----------------S-----------...-A....-...--..-.---KS--K.G-.-RV-----------I----------------R--------.-...-.------------.N--. 437
F1.BR.07.07BR844 ------FR----------------DS---.---------------SG----------------S-----------...-A.-..-...T-..V.---KS--K.G-.-R-I----------I-K-----------------------.N...-.-------R----.H--. 443
F1.CY.08.CY222 ------F--------T----G---D----.----------------G---------------------I------...-A....-...T-..-.---KS--K.G-.--T-----------I-------------------------.-...-.------------.N--. 437
F1.ES.11.DEMF110ES001 ------F--------T----G---D----.----------------G----------------------------...-A.-..-...TK..-.L--NS--K.G-.-R-I-------T--I-K---------------------E-.-...-.------------.H--. 438
F1.FI.93.FIN9363 ------F-A------T----G---D----.--------I---G--IG----------R----------I------...-A....-...TT..-.---KS---.G-.-R------------I----------------Q--------.-...-.------------.N--. 439
F1.FR.96.96FR_MP411 ------F------------------S---.--S-------------G----------------------------...-A.-..-...A-..-.---KS-YK.GP.-RFI----------I-K-----------------------.-...-.------------.N--. 438
F1.RO.96.BCI_R07 ------F--------T----G---D----.-H--------------G----------------S----I------...-T.-..S...A-..-.---KS--K.G-.---I----------I-K-----------------------.-...-.------------.H--. 438
F1.RU.08.D88_845 ------F-------CT----G---D----.------XR--------G----------------S----I------...-A.-..S...T-..-.---KS--K.G-.K-------------I----------------R--------.-...-.-------R----.S--. 444
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------F--------T----G---D----.----------------G----------------------------...--.-..-...TT..-.---KS--K.G-.-R---------V--I-K-----------------------.-...-.--------L--P.S.-. 437
F2.CM.97.CM53657 ------F-------------G---D----.--------I---G--TG---------------------I------...--.-..S...TS..-.L--KS--K.G-.-RN-----------I-K-------R---------------.-...-.------------.N--. 436
G.BE.96.DRCBL ------F--------T----S---D---I.--------I---G--QG----------------S-----------...-A.S..G...A-AA-.---KS--K.GP.-RTI----------L-----------------------E-.-...-.------------.N--. 437
G.CM.10.DEMG10CM008 ------F--------T-D------D----.-----------R----G----------------------------...--.N......TG-A-.-------K.GP.KRNI----------L-------------------------.-...-.------------.S--. 443
G.CN.08.GX_2084_08 ------F--------T-D-----------.-----------RG--TG----------------S-----------...NA.S..G....-AA-.---KS--K.GP.-RXI----------L----------------R-----X--.-...-.------------.N--. 440
G.CU.99.Cu74 ------F--------T----G---D----.--------A--R----G----------------S-----------...-A.S..G...AGAAV.L---S--K.GP.-RNI----------L-------------------------.-...-.--------L---.N--. 444
G.ES.09.X2634_2 ------F--------T--------D----.-----------R----G--------S-------------------...-A.-..G...A-..-.---KS--K.GP.KRMI------R---L-------------------------.-...-.-------R----.N--. 441
G.GH.03.03GH175G ------F-A------T----H-------I.------------S--TG----------------------------...--.S..G....--S-.---NS---.GP.KRNI----------L-----------------------E-.-...-.------------.N--. 442
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B.FR.83.HXB2 DYVDRFYKTLRAEQASQEVKNWMTETLLV.QNANPDCKTILKALGPAATLEEMMTACQGVGGPGHKARVLAEAMS...QV.T..N...SAT.I.MMQRGNFR.NQ.RKIVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKKGCWKCGKEGHQMKDC.T...E.RQANFLGKIWPS.YKG. 443
G.KE.93.HH8793_12_1 ------F--------T----G---D----.-----------R----G----------------------------...-A.-..G...A-AA-.---KS--K.GP.KRNI----------L-------------------------.-...-.----#-------.N--. 443
G.NG.09.09NG_SC62 ------F--------T----G---D----.-----------R----G----------------S-----------...-A.-..-...ASAA-.---KS--K.GP.--NI----------L----------------R--------.-...-.-----------P.HS-. 437
G.PT.x.PT3306 ------F--------T--------D----.-----------R----G----------------S-----------...-A.S..G...A-..V.T--K---K.GP.KRMI----------L----------------R--------.-...-.------------.H--. 441
G.SE.93.SE6165_G6165 ------F-C--------D--G---D----.-----------R---QG-S--------------S-----------...-A.S..G...A-AA-.----S--K.GP.-RTI----------L-------------------------.-...-.------------.N--. 444
H.BE.93.VI991 ------FRV------T-D------D----.-------R-------RG-SI-------------S-----------...--.-..-...ASAA-.---K---K.GP.-RT---S-------I----------------Q--------.-...G.------------.S--. 446
H.BE.93.VI997 ------F--------T--------D----.-----------R---QG-SI-------------S-----------...--.-..-...ANAA-.---KS--K.GP.--------------I----------------R--------.-...-.------------.S--. 444
H.CF.90.056 ------F--------T-D-----------.-----------R---QG-SI-------------S-----------...--.-..-...TN-A-.---K---K.G-.--F-----------I----------------R--------.-...-.------------.S--. 444
H.GB.00.00GBAC4001 X----XF--------T-D------D----.---------------QG-SI-------------------------...-M.-..-...MN-A-.-V-K---K.G-.-RT-----------I----------------R--------.-...-.------------.S--. 444
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------F--------T--------D----.-----------R---AG-------------RVSS-R---FG--I-...--.N..-...TN..-.I-------.G-.KRS-----------I-K----------*--------I-N-.-...-.--------V---.S--. 432
J.CM.04.04CMU11421 X-----F--------T--------D---I.-------R-X------G---X-----X-------------X----...-M.-..-...T-.N-.---X-X-K.GX.KRMI-----X-P--LX-X----XX-------Q--X-----.-...-.-------X----.NX-. 443
J.SE.93.SE9280_7887 ------F-A------T-D------D----.---------------SG----------------------------...--.-..-...TN..-.--------.DH.KR---------Q--I-K-----------------------.-...-.------------.S--. 442
J.SE.94.SE9173_7022 ------F-A------T-D------D----.---------------SG----------------------------...--.-..-...TN..-.--------.DH.KR---------Q--I-K-----------------------.-...-.------------.S--. 442
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------FRV------T-------------.-------R-------SG----------------------------...--.-..-...--..V.-------K.G-.-R-I----------L-------------------------.S...-.--------F--L.N-E. 438
K.CM.96.96CM_MP535 ------F--------T--------D----.----------------G-S--------------S----I------...--.-..-...PV..V.---K---K.GH.--------------I-------------------------.-...-.------------.H--. 438
01_AE.AF.07.569M ------F--------T-------------.-------RS------SG----------------S-----------...-A.Q..H.....AT-.-------K.G-.KR.I----------L-------------------------.-...-.------------TN--. 442
01_AE.CN.09.1119 ---------------T-------------.--------A--R---TG----------------S-----------...-A.Q..Q.....-NV.L------K.GH.KG.I------R---L-------------------------.-...-.-------RL---.N--. 441
01_AE.HK.04.HK001 ---------------T-------------.--------S------AG----------------S----------N...-A.Q..Q.....-TV.------XK.G-.KR.I------R---L-------------------------.-...-.-----------P.N--. 441
01_AE.JP.x.DR0492 ---------------T-------------.--------S------TG----------------------------...--.Q..H.....AK-.-------K.G-.-S.I------R---L-------------------------.-...-.------------.N--. 441
01_AE.TH.04.BKM --I------------T-------------.-------RS------RG----------------S-----------...H-.Q..Q.....AN-.-------K.G-.KR.I----------L---------------------I---.-...-.------------.N--. 441
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---------------T-------------.--------S------TG----------------S-----------...-A.Q..Q.....VN-.-----S-K.G-.--.I------R---L-------------------------.-...-.------------..--. 441
01_AE.TH.90.CM240 ---------------T-------------.--------S------TG----------------S-----------...HA.Q..H.....AT-.-------K.G-.KR.I------R---L---------Q---------------.-...-.------------.N--. 441
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------------T-------------.--------S------TG----------------S-----------...H-.Q..H.....-NV.-------K.G-.KR.I----------L-------------------------.-...-.------------..--. 440
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ------F-A------T----G--------.--------S------TG----------------S-----------...-A.Q..Q.....-SV.--------.G-.-T.I----------L----K----R---------------.-...-.------------.S--. 438
02_AG.ES.06.P1261 ------F--------T--------D----.--------S--R----G----------------S-----------...--.H..Q.....SNV.--------.G-.-T.I-------D--L----K---------------L----.N...-.------------.N--. 438
02_AG.FR.91.DJ263 ------F--------T-----R-------.--------S--R----G----------------------------...--.Q..Q.....SN-.--------.G-.-T.I----------L----K--------------------.-...-.G-----------.S--. 438
02_AG.GH.03.03GH181AG ------F-------S---------D----.--------S--R----G----------------S-----------...-A.Q..Q.....SN-.-I-K----.G-.-T.I----------L----K----R---------------.-...-.------------.---. 439
02_AG.LR.x.POC44951 ------F--------T-------------.--------S------SG----------------------------...--.Q..Q.....AN-.--------.GR.-T.I----------L----K--------------------.-...-.------------.S--. 438
02_AG.NG.x.IBNG ------F--------T-------------.--------S--R---TG----------------------------...--.Q..Q.....ANV.--------.G-.-T.I----------L----K----R---------------.-...-.------------.S--. 438
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------F--------T-------------.--S----R--------G-------S--------------------...-A.Q..Q.....SN-.--------.G-.-T.I----------L----K----R---------------.-...-.------------.S--. 438
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------F--------T-------------.--------A--R----G----------------------------...--.Q..Q.....SN-.--------.G-.-T.I----------L----K--------------------.-...-.-------R----.S--. 438
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------F--------T-------------.--------S--R----G----------------------------...--.Q..Q.....SN-.--------.G-.-T.I----------L----K----R---------------.-...-.------------.S--. 436
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------F--------T-D-----------.-----------R---SG--------V-------------------...--.Q..-...AN..-.---KS---.GP.KR.I----------L-------------------------.-...-.-------R----.S--. 441
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------F-C------T-------------.--------S------TG----------------S-----------...-A.S..-...A-AA-.---KSK-K.G-.-RTI----------L-------------------------.-...-.-------RM---.S--. 444
05_DF.BE.x.VI1310 ---------------T-------------.---------------QQ----------------S-----------...-A.-..-...--ATA.-------K.GP.---I----------I-K-----G--------R--------.-...-.--------V---.H--. 445
06_cpx.AU.96.BFP90 ------F--------T--------D----.-----------R----G----------------------------...-A.S..V...G-..-.---KS--K.GP.KRSI----------L-------------------------.-...-.------------.N--. 441
07_BC.CN.98.98CN009 ------F--------T-D------D----.-----------R----G-SI-------------S-----------...-T.N..S....T..-.L---S--K.GS.KR------------I-------------------------.-...-.------------.H--. 438
08_BC.CN.06.nx2 ----Q-FY-F-----T-D-*H---D---A#-----------*---S--S-A---R--------S--T--------...-T.N..-....T..-.L--SS--K.GS.NR----L-------I-K--S-----------*--------.-...-.----Y---L---.H--. 433
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------F--------T-D---*-------.-----------R----G-----------------------X----...--.Q..-...TN..-.L------K.G-.KR.I---------XX-------------------------.-...-.------------.N--. 440
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------D-----------.---------------------------------S-----------...-A.-..G...GN-.-.-------K.GP.K-SI------------K------RR------R----L---.P...-R------------.N--. 444
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------F-C------T----Q----S---.--------S--R---TG----------------------------...--.Q..Q...TN..-.-------K.G-.KR.I----------L-------------------------.-...-.------------.S--. 441
12_BF.AR.99.ARMA159 ------F--------T--------D----.---------------SG----------------------------...-A.-..S...T-..V.L--KSS-N.G-.-R---------T--I-K--K--------------------.P...-.------------.N--. 438
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------F--------T-D------D----.-----------R----G----------------------------...-A.S..S..AA-AA-.---KS--K.GP.KR-I------R---L-------------------------.M...-.------------.N--. 445
14_BG.ES.05.X1870 ------F--------T----G---D----.-----------R----G----------------------------...--.S..G...AS..V.---K---K.G-.-RNI----------L-------------------------.-...-.-------R----.S--. 441
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------------T------------A.--------S------SG-S--------------S-----------...H-.Q..Q.....-NV.-------K.G-.KR.I----------L----------------E--------.-...-.-------RL---..--. 440
16_A2D.KR.97.97KR004 ------F--------T-------------.--------S--R----G-S--------------S-----------...--.Q..-...TNSN-M---K----.G-.K-.#----------L-------------------------.-...-.------------.HS-. 441
17_BF.AR.99.ARMA038 ------F-------------G---D----.----------------G-Q--------------------------...--.-..-...PT..V.L--KS--K.GP.--N-----------I----------------R--------.-...-.------------.N--. 444
18_cpx.CU.99.CU76 ------F--------T-------------.--------N--R----G----------------S-----------...H-.Q..-...TN..-.-------K.G-.KR.I----------I-------------------------.-...-.------------.N--. 441
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------D-----------.----------------G----------------S-----------...-A.-..-...-HAT-.---K---K.GL.--V-----------I-------------------------.-...-.------------.H--. 444
20_BG.CU.99.Cu103 ------F--------T----G---D----.-----------R----G----------------------------...--.S..G...AGAS-.L--KS--K.GP.KRNI----------L-------------------------.-...-.--------L---.H--. 444
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------------------D----.--------S-------G----------------S-----------...-A.-..-...--VTV.-------K.GP.KR-I----------I-K--------------------R--.-...-.------------.S--. 442
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------F--------T-D-----------.--------S--R---TG----------------------------...--.Q..H.....-G-.-------K.G-.KR.I----------LT-------R----------------.-LTL-.------------.S--. 442
23_BG.CU.03.CB118 ------F--------T----G---D----.-----------R----G-S--------------------------...-I.P..G...AGAS-.----S--K.GP.KRNI-------D--L-----------------D-------.-...-G--------L---.H--. 445
24_BG.ES.08.X2456_2 ----X-F--------T----G---D----.-----------R----G-S--------------------------...-I.S..G...AGAS-.---KS---.GP.-RNI----------L-K-----------------------.S...-.--------L---.H--. 444
25_cpx.CM.02.1918LE ------F--------T----G---D----.-----------R----G-S--------------------------...-A.S..G...T-AA-.-------K.GP.-RNI----------L-----------------D-------.-...-.-------R----.S--. 443
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------F--------T----A---D----.-----------RG--QG-S--------------------------...--.Q..-...AN..-.LV-G---K.G-RG--I----------L----K-----------R--------.-...-.-------RF--P.N--. 440
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------F--------T--------S----.-----------R----G----------------S-----------...-A.S..G...AV-A-.---K---K.G-.KR-I----------L----------------R--------.-...-.----------SP.N--. 441
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------F-------CT----G---D----.----------------G----------------S-----------...-A.-..-...TT..V.-------K.G-.--------------I----------------R--------.-...-.------------.H--. 442
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------F-------CT----G---D----.----------------G----------------S-----------...-A.-..-...TT..V.---KS--K.G-.-R------------I-----------------------E-.-...-.------------.H--. 453
31_BC.BR.04.04BR142 ------F--------T--------D----.--------S--R----G----------------------------...--.N..-...TN..-.----S--K.GP.KRTI----------L-------------------------NN...-.-------R----.H--. 442
32_06A1.EE.01.EE0369 ------F--------THD-----------.-----------R----G----------------------------...-A.Q..-...AN..-.---KS---.GP.KR.I----------L----------------Q--------.-...-.------------.S--. 438
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------------T-------------.--------S------SG----------------S-----------...--.Q..Q.....-G-.-------K.G-.KR.I--------.-L----------------Q--------.-...-.--------L---.H--. 439
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------------T-------------.--------S------TG----------------S-----------...-T.Q..Q.....ANMM-------K.G-.KR.I----------L-------------------------.-...-.K-I-----F---.N--. 440
35_AD.AF.07.169H ------F-V------T----G--------.--------S------TG----------------S-----------...-A.Q..H.....-N-.-------K.G-.KR.I----------L-------------------------.-...-.------------.NN-. 440
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------F--------T-D-----------.--------S------TG----------------------------...--.Q..H.....AG-.-I--S---.G-.-T.I----------L-------------------------.-..N-.------------.S--. 441
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------F-V-----ST-------------.--------S------TG---------------------------T...-A.Q..Q.....-S-.----S--K.GP.KRNI----------L-------------------------.-...-.-------R----.S--. 438
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------F-VV----ST--------D----.--------S-------G--------S---------------A---...--.-..-...--..V.---K---K.GP.-RT-----------I-K--------------R--------.-...-.------------.H--. 438
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------------A---D----.----------------G----------------S-----------...-A.N..Q...TN..-.-V-----K..P.-RT-----------I-K--------------------L--.-...-.------------.N--. 441
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------F--------T--------D----.----------------G----------------S----I-----N...--.-..-...T-..V.---KS--K.G-.-R------------I-K--------------R--------.-...-.-----------P.---. 443
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------F--------T----G---D----.----------------G----------------------------...-A.-..G...T-..V.L---S--K.GP.--------------I-K--------------R--------.-...-.------------.---. 441
43_02G.SA.03.J11223 ------F--------T-D------D----.--------N--R---SG----------------S-----------...-A.S..G...A-AA-.---K---K.GP.-RNI----------L-------------------------.-...-.------------.H--. 441
44_BF.CL.00.CH80 ------F--------T--------D----.-----------R----G----------------------------...--.-..-...T-..V.---KS--K.G-.-R------------I-------------------------.-...-.------------.N--. 444
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------F--------T-------------.-----------R----G----------------S---KI------...-A.Q..S...TNLMM.-------K.G-.K-.I----------L-------------------------.-...-.------------.SR-. 443
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------F--------T----G---D----.----------------G----------------S----I------...--.-..H...TN..V.L--KS--K.G-.-R------------I----------------R--------.-...-.------------.N--. 438
47_BF.ES.08.P1942 ------F-V------T-D-----------.--S-------------Q----------------------------...-A.-..A...-NV.-.---K--Y-.G-.----------R---I-K-----------------------.-...-.------------.S--. 442
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------T----S--------.--------S------TG----------------S-----------...-A.Q..Q.....GG-.-------K.G-.KR.I----------L-------------------------.-...-.--------L---.H--. 441
49_cpx.GM.03.N26677 ------F--------T-------------.-----------RG---G-S--------------------------...--.Q..-...-N..-.---K---K.G-.--.I----------L-K-----------R-----------.-...A.G------R----.H--. 441
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------D-----------.---------------------------------S-----------...-A.-..S...ATS.-.--------.--.-RT-----------I-K-----------------------.-...-.------------.H--. 441
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----X----------T----X--------.--X-----X------SG----------------S-----------...-A.Q..Q....HXN-.-------K.GP.KR.I----------L----------------Q--------.-...-.------------.N--. 442
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------------T-------------.--------S------TG----------------S-----------...NA.Q..H.....AT-.-------K.G-.-R.I----------L-------------------------.-...-.--------L--X.H--. 441
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------D-----------.----------------G----------------S----I------...--.-..-....PPT-.-I------.--.GRT-----------V-------------------------.-..N-.------------.H--. 444
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------------T-------------.--------S------TG----------------S-----------...HM.Q..S.....-N-.-------K.G-.--.I------R---L-------------------------.-...-.-------RL---.N--. 441
O.BE.87.ANT70 ---------------T-------------.--------Q---S---G-------V--------T----------A...TAQQDLKGGYT-..V.F----QNP.IR.KGTI----------I----------------Q--------.R..NG.K-------Y--P.GGT. 448
O.CM.91.MVP5180 ---------------T-------------.--S-----Q-------E-------V--------T---KI-----A...SAQQDLKGGYT-..V.F----QNP.-R.KGPI----------I-K-------R------Q--------.K..NG.--------Y--P.GGT. 448
O.CM.98.98CMA104 -----------------------------.--------Q-------G-------V--------T----------A...SAQQDLKGGYT-..V.F----QNP.IR.-GP-----------I-------------N--QD-------.R..NG.K-------Y--P.GGT. 448
O.FR.92.VAU ----Q----------T-------------.--------Q-------G-S-----V--------T----------A...SAQQDLKGGYTS..V.F----QKP.IR.KGPI----------VTK--------------Q--------.K..NR.--T---K-Y--P.RGT. 447
O.SN.99.99SE_MP1299 ---------------T-------------.--------Q---S---G-------I--------T----------A...AA.QDLKGGYT-..V.F----QNP.SR.KGPI----------L----------------Q--------.K..NG.--------Y--P.GGT. 447
O.US.10.LTNP -----------------------------.--------Q---S---G-------V--------T----I-----A...TAQQDLRGGYT-..V.F----QNP.-R.-GAI----------I-K--------------Q---L----.R..NG.K-------Y--P.GGT. 448
O.US.97.97US08692A ---------------T-------------.--------Q---S---G-------V--------T---KI-----A...AAHQDLKGGYTS..V.F----QNP.IR.KGPI----------I-K-------R------Q--------.R..NG.X-------Y--P.GGT. 448
N.CM.02.DJO0131 -----------------D-----------.--------Q------------------------A-----------...--.Q......T--SV.FA-GR--K.GI.-RTIR---------L----K---RG------Q--------.K..N-G--------G-SP.F--. 450
N.CM.04.04CM_1015_04 ---------------T-D-----------.-------XQ-------S-S-------------------------A...-A.Q......A--SV.FV-----K.GT.-RTI----------L----K---RX------Q--------.K..N-G--------G-SP.F--. 447
N.CM.06.U14842 -----------X---X--------D----.--------QL------G--------------X-A-----------...--.Q......G--SV.FV-----K.GM.--TI----------V----K---RG------Q--------.K..N-G--------G-SP.F--. 447
N.CM.95.YBF30 ---------------T-------------.--------QL------G----------------A-----------...--QQ......PT-SV.FA-----K.GI.--PI----------L----K---RG------Q--------.K..N-G--------S-SP.F--. 448
N.CM.97.YBF106 ---------------T-D-----------.--------Q-------G----------------A----------A...-A.Q......T--SV.FV-----K.GI.--TI----------L----K---RR------Q--------.K..N-GX-------G-SP.F--. 447
N.FR.11.N1_FR_2011 ---------------T--------D----.--------QL------G----------------A-----------...--.Q......PT-N-.FA-----K.GI.--PI----------L----K---R-------Q--------.K..S-G-------RG-SP.F--. 448
P.CM.06.U14788 ---X----------------S---D----.------X-Q-------G-------N--------T----------AAAN-ASQELKGGYTT..V.F--S.....G-.--P--------V--I-K--K---RRX-----Q--------.K..SG.-----------P.GGK. 441
P.FR.09.RBF168 --------X-----------S---D---I.--------Q-------G-------N--------T----------AAAN-ANQDLKGGYTT..V.F--S.....G-.-XP--------I--I-K--K---R-------Q--------.K..SG.-----------P.GGK. 444
CPZ.CD.06.BF1167 ---------I-------P-----------.----------------G------L---------A----------Q...-T.Q......QNVNM.VQG-AAPQGKRGAGNI-------I-----------R-------Q----L---.-..QSKSGV-----RT-W.WGC. 471
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----------------D------D---I.--------N--R----G----------------S-----------...--.N..K...TE..-.F----GQNRPP.N-KI----------L--------R-------Q--------.N..QNNGRI-----N--P.WG-. 435
CPZ.GA.88.GAB1 ------------------------D----.--------Q-------G----------------S-----------...M-.Q..-..QGRADV.FF-K-QGA.GP.KRKI----------L----K---R----R--Q--------.-...G.--V-----G---.RS-. 453
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---------I-------P--T-------I.--------H------QG------L---------T---KI-----A...TATN......TVG.VN-L-G-KKP.LR.KGQLQ------L----K-----------R--Q--------.-ARTNNTGV-----RT-L.WGC. 475
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------------P---T--------.-----------R----G------V---------A----------C...-M.K..-..P-S..V.FL-K--AG.KP.GRKI----------L--------R-------Q--------.-..AGN--------H-SP.SWSG 447
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B.FR.83.HXB2 ...RPGNFLQSRP.......EP..........TAPPEESFRSGVE............TTTPPQKQE.PI....D.....K..ELY..PLTSLRSLFGNDPSSQ* 500
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...-----P----.......--..........----A-L-GM-E-............I.-S-P---.QK....-.....-..-QVP.--V--K----------- 500
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ...-----P-N-L.......--..........----A---GVRE-............-.-SSM---.QR....-.....R..-QPP.--V--K-------L--- 499
A1.ES.06.X2110 ...-----P-N-L.......--..........----A-L-GM-G-............M.-S-----.QK....-.....R..-QAP.--V--K----------- 499
A1.IT.02.60000 ...-----P----.......--..........----A-DLWM-E-............I.N-SL---.QK....-.....R..-QHP.-AI--K-------L--- 499
A1.KE.06.06KECst_001 ...-----P----.......--..........----A-ICGM-E-............I.AS-P---.KK....-.....R..-....-SI--K------LW--- 496
A1.RU.11.11RU6950 ...-----P----.......--..........S---A-N-GM-E-............I.--SL---.QK....-.....R..-QHP.-SI--K-------L--- 495
A1.RW.07.pR463F ...-----P----.......--..........----A-LLGM-E-............I.AS-P---.QR....-.....-..-QGP.--V--K-------L--- 499
A1.SE.95.SE8538 ...-----P----.......--..........----A-I-GM-EV............I.-S-P---.QK....-.....-..-QVP.--V--K-------L--- 497
A1.TZ.01.A341 ...-----P---L.......--..........----T-IWGM-G-............I.VS-P---.QK....-.....R..-QAS.-SV--K-------L--- 498
A1.UA.01.01UADN139 ...-----P----.......--..........S---A-N-GM-E-............I.--SL---.QK....-.....R..-QQP.-SI--K-------L--- 497
A1.UG.07.p191845 ...-----P-N-L.......--..........----A-I-AM-E-............I.-S-L---.QK....G.....-..-QAPT-SI--K------LL--- 500
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...-----P-N-L.......--..........----AG-YGM-E-............I.-S---K-.QT....-.....R..-QP..--A----------L-P- 504
A2.CD.97.97CDKTB48 ...-----P---T.......--..........----M.....EE-............I.-SSL---.......N.....R..-PST.-AI--K------LL--- 498
A2.CM.01.01CM_1445MV ...-----P---T.......--..........----A-NVGM-E-............I.ASSS---.LR....N.....R..-QHT.-TI----------L--- 497
A2.CY.94.94CY017_41 ...-----P---T.......--..........----A-NL-M-E-............I.-SSL---.LE....T.....R..-P-N.-AI--K-------LL-- 497
B.AR.04.04AR143170 ...-------N--.......--..........---------F-E-............--A-S----.-T....-.....-..-M-..--A-------S------ 497
B.AU.04.PS1038_Day174 ...----------.......-X..........----A---SF-X-............K--------.--....-.....-..-M-..---A-K----------- 501
B.BO.09.DEMB09BO001 ...----------.......--..........---------F-E-............MI--S--S-.--....-.....-..---..-SA--K-------L--- 501
B.BR.06.06BR1119 ...----------.......--..........----A----F-E-............----S----.TV....H.....-..---..--A--K----------- 501
B.CA.07.502_1191_03 ...-------N--.......--..........S-------KF-E-............---------.-T....-.....-..-M-..-FS--K-------L--- 503
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ...-------N--ENRP...--..........---------F-E-............----S----.L-....-.....-DK---..--A-------------- 507
B.CN.10.DEMB10CN002 ...-------N-T.......--..........S--------F-E-............----A----.-T....-.....-..---..--S--K-------L--- 503
B.CO.01.PCM001 ...-----P-N-L.......--..........---------F-E-............V---L----.-T....-.....-..---..-----K----------- 499
B.CU.99.Cu19 ...---------QSRL....--..........---------F-E-............----S----.-V....-.....-..---..--A--K-------...- 500
B.CY.09.CY266 ...-----P---T.......--..........S--------F-E-............-A--S--K-.T-....-.....-..---..-------------L--- 503
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ...----------.......--..........---------F-E-............-A-------.--....-.....-..---..--A--K----------- 510
B.DK.07.PMVL_011 ...----------.......--..........S--------F-E-............-A--S----.-T....-.....-..---..----------------- 503
B.DO.05.05DO_160884 ...----------.......--..........S---A----F-E-............---------.Q-....N.....Q..D--P.--A-------------- 501
B.ES.09.P2149_3 ...-------N--.......--..........--------GF-E-............M-P------.--....-.....-..---..--A--K-------L--- 501
B.FR.08.DEMB08FR002 ...----------.......--..........---------F-E-............--P-S---G.--....-.....-..D--..--A-------------- 503
B.GE.03.03GEMZ004 ...----------.......--..........----A---GF-E-............----S--E-.-T....-.....-..---..--A--K----------- 496
B.HT.05.05HT_129389 ...-------N-T.......--..........S--------F-E-............-.-------.SR....-.....-..---..--A--K-------...- 494
B.JM.05.05JM_KJ108 ...----------.......--..........--------KF-E-............-.--S----.-V....-.....-..---..--V--K----------- 500
B.JP.05.DR6538 ...----------.......--..........---------F-E-............I---S----.--....-.....-..-M-..--A-------------- 501
B.KR.07.07KYY4 ...----------.......--..........---------F-E-............----S----.--....-.....-..-M-..-----K----------- 501
B.NL.00.671_00T36 ...----------.......--TAPSQSRPEP---------F-E-............----S-R--.-T....-.....-..---..--A--K----S--...- 511
B.PE.07.502_2649_wg8 ...-------N--.......--..........---------FVE-............I---S----.QTKESTG.....Q..D--..-----K----------- 504
B.PY.03.03PY_PSP0115 ...----------.......--..........----A---SF-EG............---------DKE....-.....R..G--..--A--K----------- 500
B.RU.11.11RU21n ...----------.......--..........---------F-E-............----S----.QKDRDR-.....-..---..--A-------------- 510
B.TH.07.AA040a_WG11 ...-------N--.......--..........----A----F-E-............-A--S----.SM....-.....-..--P..--A--K----------- 501
B.TT.01.01TT_CRC50069 ...-------N--.......--..........--------KF-E-............-.A-----G.-T....G.....E..---..--A--K------LL--- 504
B.TW.94.TWCYS_LM49 ...----------.......--..........---------F-EQ............----S----.--....-.....-..D--..--A--E----------- 501
B.UA.01.01UAKV167 ...----------GPTAPRT--..........---------F-E-............---------.--....-.....-..---..--A--K----------- 506
B.US.11.ES38 ...----------ESRP...--..........S--------F-EG............-A--S----.--....-.....-..D--..--A-------------- 504
B.UY.02.02UY_TSU1290 ...----------.......--..........----A----F-E-............---------.Q-....-.....-..---..--A--K----------- 498
B.VE.10.DEMB10VE001 ...----------.......--..........---------F-E-............G-A------.-T....-.....-..---..--A--K---------*- 500
B.YE.02.02YE507 ...----------.......--..........----A---KF-E-............--A-S----.R-....-.....-E.-M-..--A----------L--- 503
C.AR.01.ARG4006 ...----X-----.......--..........----A----FEE.............-.--SP---.-K....-.....R..-....-----K----S--L--- 492
C.BR.07.DEMC07BR003 ...-----P---L.......--..........----A----FEE.............I.--SP---.-K....-.....R..-....-----K----S--L--- 491
C.BW.00.00BW07621 ...----------.......--..........----A---KFEE.............-.N-TP---.-K....-.....R..-....-----K----S--L--- 493
C.CN.98.YNRL9840 ...----------.......--..........----A----FEE.............-.--AP---.SK....-.....R..-....-------------L--- 492
C.CY.09.CY260 ...-------N--.......--TAPPTVVP..----A---KFEER..............--AP---.-T....-.....R..D.....-I--K----S--W--- 505
C.ES.07.X2118_2 ...-------N--.......--..........----A----FEE.............-.--AP---.XK....-.....X..-....-----K----S--L--- 492
C.ET.02.02ET_288 ...-------N--APTAPL.--..........----A----FEE.............A.---P---.LK....-.....R..-....A----K-------L--- 498
C.GE.03.03GEMZ033 ...----------.......--..........----A----YEE.............-.--AP---.-K....-.....R..-....--I--K----S--L--- 491
C.IL.98.98IS002 ...----------.......--..........----A----FEE.............-.A-SP-P-.QK....-.....-..-P-KE--SA-K-------L--- 497
C.IN.03.D24 ...-------N--.......--TAPLPTVP..----A---KF-E.............-.--TL---.-K....-.....R..-....-----K----S--L--- 506
C.KE.00.KER2010 ...-------N--.......--..........----A----FEE.............-.ALAP---.LK....E.....R..-....-----K----S--L--- 491
C.MM.99.mIDU101_3 ...----------.......--..........----A---GF-E.............-.--AP---.-K....-.....R..-....-------------L--- 491
C.MW.93.93MW_965 ...----------.......--..........----A----FEE.............-.--AP---.-K...E-.....R..-P...-----K-------L--- 493
C.SN.90.90SE_364 ...----------.......--..........----A----FEE.............-.--TP....QK....-.....R..-....---.-K----S--...- 484
C.SO.89.89SM_145 ...-------N--.......--..........----A----VRP-PTAPPAESFRFED#--AP---.LK....E.............H----K----S--L--- 504
C.TZ.02.CO178 ...----------.......--..........----A----FEE.............-.--AP---.-K....G.....G..-....--I--K----S--L--- 491
C.US.98.98US_MSC3018 ...-------N-L.......--..........----A----FEE.............-.A..L---.SK....-.....-..-....-------------L-P- 489
C.UY.01.TRA3011 ...-----P---L.......--..........----A----FEE.............A.--SPR--.QK....-.....R..-....-----K----S--L--- 488
C.YE.02.02YE511 ...----------.......--..........----L----FEE.............-.--AP---.AK....E.............-----K----S--LLP- 489
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ...----------.......--..........----A----FEE.............-.--AP---.SK....-.....R..-....---A-K----S-LL--- 493
C.ZM.02.02ZM108 ...----------.......--..........----L.....EE.............-.--AP---.-K....-.....R..-....--I--K----S------ 491
D.CD.83.ELI ...----------.......--..........----A---GF-E-............I.--S----.QK....-.....-..---..-----K-------L--- 501
D.CM.10.DEMD10CM009 ...----------.......--TAPLEP....----A---GF-E-............I.-LS----.QR....-.....-..NKD..--A--K-------L--- 504
D.CY.06.CY163 ...-------N--.......--..........----A---GF-E-............I.--S----.QR....-.....-..---..-------------L--- 500
D.KE.97.ML415_2 ...-----P---L.......--..........----A---GF-E-............M.----R--.QR....-.....-..--C..--A--K----------- 501
D.KR.04.04KBH8 ...-----P---T.......--..........----A---GF-E-............I.--S--R-.QK....-.....N..---..--D--K-------L-K- 500
D.SN.90.SE365 ...-----P----.......--..........----T---GF-E-............M.--S----.QAQKQEQKD...-..---..--A--K-------L--- 507
D.TD.99.MN011 ...----------.......--..........----A---GF-E-............I.--S----.QK....-.....-DK---..--A--K-------L--- 503
D.TZ.01.A280 ...----------.......--..........----A-I-GF-E-............I.K-S----.QK....-.....-DK---..-SA--K-------L--- 497
D.UG.08.p191859 ...-------N-T.......--..........----A---GF-E-............I-P-S-N--.KK....-.....-..---..-SAA-K----S--LL-- 501
D.YE.02.02YE516 ...----------.......--..........----A---GF-E-............I.--S----.QK....-.....-DKD--..-------------L--- 501
D.ZA.90.R1 ...----------.......--..........----A---GF-E-............I.--S----.QK....-.....-..---..-----K----S--L--- 501
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ...----------.......--..........----A---GFRE-............M.--SP---.QK....-.....EGQG--P.--A--K------Q...- 462
F1.AR.02.ARE933 ...----------.......--..........----A---GFRE-............I.--SP---.QK....-.....E..G--P.--A--K-------...- 493
F1.BE.93.VI850 ...----------.......--..........----A---GFRE-............I.--SP---.QK....-.....G..---P.--A--K-------...- 492
F1.BR.07.07BR844 ...-----P-K-L.......--TAPPAP....----A---GF-E-............I.A-SP---.QK....-.....E..G--P.--A--K-------E--- 507
F1.CY.08.CY222 ...----------.......--..........S---A---GFKE-............I.A-SPE--.QK....-.....-..G--P.--A--K-------...- 492
F1.ES.11.DEMF110ES001 ...-------N--.......--..........----A---GF-E-............I.--SL---.QK....E.....E..GP-P.--A--K-------...- 493
F1.FI.93.FIN9363 ...----------.......--..........----A--LGIRE-............V.--SPR--.QK....E.....E..GQ-P.--A--K-------...- 494
F1.FR.96.96FR_MP411 ...-------N--.......--..........----A---GFKE-............I.--SP---.QK....-.....EGQG--P.--A--K----S--...- 495
F1.RO.96.BCI_R07 ...-------N--.......--..........----A---GFRE-............-.--SP---.QK....-.....E..GM-P.--A--K-------...- 493
F1.RU.08.D88_845 ...-----PX--L.......--..........S---A---GF-E-............I.--SPR--.QK....-.....-..DQCP.-----K------Q...- 499
F2.CM.10.DEMF210CM007 ...-------N--.......--..........----A---GF-E-............I.--SP---.QK....-.....-..-PAY.---A-K----S--...- 492
F2.CM.97.CM53657 ...-------N--.......--..........----A---GF-E-............I.--SP---.QK....-.....-..-M-P.-----K-------...- 491
G.BE.96.DRCBL ...-------N--.......--..........----A-N-GF-E-............I.A-SP---.QK....E.....-..---..--S--K------Q...- 491
G.CM.10.DEMG10CM008 ...-------N--.......--..........----A---GF-E-............I.A-N----.QK....E.....-..---..--A--K----S--...- 497
G.CN.08.GX_2084_08 ...-------N-L.......--..........----A---GF-EG............I.--SP---.-R....EQEPRE-..G-P..--A--K-------...- 499
G.CU.99.Cu74 ...-------N--.......--..........S---A---GF-Q-............I.A-SP---.QK....E.....-..D.....-I--K----S--...- 495
G.ES.09.X2634_2 ...-------N--.......--..........----A---GFRE-............I.A-SL-P-.-R....EPEQRE-..---..--A--K----S--...- 500
G.GH.03.03GH175G ...-------N--.......--..........S---A---GF-R-............-.A-SP---.-R....E.....-..-ELY.-----K-------...- 497
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B.FR.83.HXB2 ...RPGNFLQSRP.......EP..........TAPPEESFRSGVE............TTTPPQKQE.PI....D.....K..ELY..PLTSLRSLFGNDPSSQ* 500
G.KE.93.HH8793_12_1 ...-------N--.......--..........----A---GF-E-............I.A-SP-P-.-K....E.....-..-IH..--A--K----S--...- 497
G.NG.09.09NG_SC62 ...-----P-K-L.......--..........----A---GF-E-............I.A-SP---.-R....E.....-..-SP..--A--K----S--...- 491
G.PT.x.PT3306 ...-------N--.......--..........S---A---GF-E-............-.A-SP---.-K....E.....-..---..--A--K----S------ 498
G.SE.93.SE6165_G6165 ...-------N-T.......--..........----A--LGF-E-............I.A-SP---.MK....E.....-..---P....--K----S--...- 496
H.BE.93.VI991 ...-----P-K-L.......--..........----A---GF-E-............I.--SPR--.LK....E.....Q..-P...------------Q...- 499
H.BE.93.VI997 ...----------.......--..........----A---GF-E-............M.-SSP---.LK....-.....-..-P...-FA--K-------L--- 500
H.CF.90.056 ...----------.......--..........----A---GF-E-............M.--SP---QLK....-.....-..-P...--A-------S--LL-- 501
H.GB.00.00GBAC4001 ...----------.......--..........----A-C-GF-E-............M.---P---.MK....E.....-..-P...----------S--L--- 500
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...----------.......--..........----A---GF-EK............I.--S----.-R..........-..---..-SA--K----S------ 488
J.CM.04.04CMU11421 ...-----X--X-.......--..........----A---GF-E-............-..XXP---.AK.............---..-----K----X--X--- 497
J.SE.93.SE9280_7887 ...----------.......--..........----A--LGL-E-............I..-SP---.-K....-.....-..---..-----K----S--L--- 498
J.SE.94.SE9173_7022 ...----------.......--..........----A--LGF-E-............I..-SP---.-K....-.....-..---..----------S--L--- 498
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...-------N--.......--..........----A---GF-EK............I.--SLR--.MK....-.....Q..-QGP.-----K----S--L--- 496
K.CM.96.96CM_MP535 ...----------.......--..........----A---GF-E-............I.--SPR--.TK....-.....-..-QSP.-----K-------L--- 496
01_AE.AF.07.569M ...-----P----.......--..........----AD.WGM-E-............I.-SLL---.QK....-.....-..-HLP.-TV--K-------L--- 499
01_AE.CN.09.1119 ...-----P---T.......--..........----A-NWGM-E-............-.ISSL---.QK....-.....-..GHPP.--I--K-------L--- 499
01_AE.HK.04.HK001 ...-----P----.......--..........S---A-NW-E...............I.-SLL---.QK....-.....-..-HPS.-SI--K-------L--- 496
01_AE.JP.x.DR0492 ...-----P----.......--..........S---A--WEMRE-............-.-SLL---.QK....-.....-..-HPP.--A--K-------L--- 499
01_AE.TH.04.BKM ...-----P-G-T.......--..........----A-NW-M-E-............K.-SLM---.QE....-.....-..DPP..--V--K-------L--- 498
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ...-----P----.......--..........----A-NWGMEG-............-....L---.QK....-.....-..-HPP.-SI--K-------L--- 496
01_AE.TH.90.CM240 ...-----P----.......--..........----A-NWGM-E-ITGEE.......I.-SLP---.QK....-.....-..-HPP.--V--K-------L--- 504
01_AE.VN.98.98VNND15 ...-----P---T.......--..........----A-NWGM-E-............I.-SLL---.QK....-.....-..-HPP.-SI--K-------L--- 498
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ...-----P----.......--SAP.......P---A--LGM-E-............I.P-SL---.QK..........E..G--P.-----K-------...- 495
02_AG.ES.06.P1261 ...-----P-N-L.......--..........----A---GT-E-............I.-SSP---.-G....-.....-..GI-P.--A--K-------...- 493
02_AG.FR.91.DJ263 ...-----P----.......--..........----A--LGM-E-............I.-S-P---.AR....-.....Q..G--P.--A--K-------...- 493
02_AG.GH.03.03GH181AG ...-----P----.......--..........----A--LGM-E-............-.-SSP---.-R....-.....-..G--P.-----K-------...- 494
02_AG.LR.x.POC44951 ...-----P----.......--..........----A---GM-E-............I.-S-P---.-R....-.....-..G--P.-----K-------...- 493
02_AG.NG.x.IBNG ...-----P----.......--..........----A---GM-E-............I.P-SPQ--.-R....-.....-..G--P.-----K-------...- 493
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...-----P----.......--..........----A---GM-E-............I.-SSP---.-G....-.....-..G--P.-----K-------Y--- 496
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ...-----P----.......--..........----A---GM-E-............V.-SS----.-R....-.....-..---P.-----K-------...- 493
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ...-----P----.......--..........----A-NVGM-E-............I.-SSPQ--.-R....-.....-..G--P.--A--K-------...- 491
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...-----P----.......--..........S---A-N-GM-E-............I.--SL---.QK....-.....R..-QHP.-SI--K----D--L--- 499
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...-------N--.......--..........----A-CLERKE-............-.-SSL---.-R....-.....-..---..-----K----S--L--- 501
05_DF.BE.x.VI1310 ...----------.......--..........S---A----F-E-............I.ASSP---.QK....-.....E..G--P.--A--K-------L--- 503
06_cpx.AU.96.BFP90 ...-------N--.......--..........----I---GF-E-............I.A-SP---.SK....EKEEK....G--..--A--K----S--...- 498
07_BC.CN.98.98CN009 ...----------.......--..........---------F-E-T...........-.--S----.T-....-.....-..---..-----K----------- 496
08_BC.CN.06.nx2 ...----------.......--..........----A----FEET.............#-LAPQ--.-K....-.....R..-....T---------S--L--- 487
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...-----X----.......--..........S-X-A---GMRE-............X.-SSXX-X.KD..........G..-XPP.--X--K-------L--- 497
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...----------.......--..........----A---GF-E-............I.--S----.QK....-.....-..-PH..--A--K-------L--- 501
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...----------.......--..........----A---GF-E-............V.A-S----.-K..........E..---..--A--K----S------ 497
12_BF.AR.99.ARMA159 ...-------N--.......--..........----A---GF-E-............I.-SSP-R-.QK....-.....E..GQ-P.--A--K-------...- 493
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...----------.......G-TAPPESRPEP----A---GF-E-............I.A-S----.-K.............-T-..--AA-K----S--...- 507
14_BG.ES.05.X1870 ...-----P-N-L.......--..........----A---GF-E-............I.A-SP---.-K....E.....-..-M-..--A--K----S--...- 495
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...-----P----.......--..........S---A-NWGM-E-............-.-SLL---.QK....-.....R..-HTP.--V--K-------LL-- 498
16_A2D.KR.97.97KR004 ...-----P---T.......--..........----A-D-GM-E-............-.--L----.LK....N.....R..-QHT.-AI--K-------LL-- 499
17_BF.AR.99.ARMA038 ...-------N--.......--..........----L---GF-ET............I.--QP---.-K....-.....E..G--P.--A--K-------...- 499
18_cpx.CU.99.CU76 ...-------K--.......--..........----A--LGF-E-............I.A-SP---.SK....E.....E..KY...-FS--K----S------ 497
19_cpx.CU.99.CU7 ...----------.......--..........--------GF-E-............I.--S---D.QK....-.....-..---..--A--K-------L--- 501
20_BG.CU.99.Cu103 ...----------.......--..........----A---GF-E-............I.A-SP--G.QK....E.....-..D.....-I--K----S--...- 495
21_A2D.KE.99.KER2003 ...---------S.......--..........----A-M-GF-E-............I.--S----.QK....-.....-..---..-SV--K-------LL-- 499
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...-----P-G--.......--..........----A--VGM-E-............I.-SS----.QR....E.....-..-QPP.--V--K-------L--- 500
23_BG.CU.03.CB118 ...-----P-N-L.......--..........----A---GF-E-............I.A-SP--G.-K....E.....Q..D.....-I--K----S--...- 496
24_BG.ES.08.X2456_2 ...-----P-N-L.......--..........----A--LGF-E-............I.A-SP--G.QP....E.....-..D.....-I--K----S--...- 495
25_cpx.CM.02.1918LE ...-------N--.......--..........----A--LGF-E-............I.--SP---.QK....-.....-..---..-MA--K----S--...- 497
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...-----P---L.......V-..........----A-NLGMEEG............-.--SP--K.EG..........E..QSP..--I--K----------- 496
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...-------N--.......--..........----A--LGIME-............M.-SYP---.LK....-.....-..-P...--V--K-------L--- 497
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...-------N--.......--..........----A----F-E-............-.--SP---.QK....E.....E..G--P.--A--K-------...- 497
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...-------N--.......--..........S---A--LGF-E-............R.--SP---.QK....-.....E..GK-P.--A----------...- 508
31_BC.BR.04.04BR142 ...----------.......--TAPPASRLEP----A----FEE.............-.--SP---.QR....-.....R..-....-----K----S--L--- 506
32_06A1.EE.01.EE0369 ...-------N--.......--..........----A----FEE-............-AA-SS---.-K....K.....-..---..-SA----------...- 493
33_01B.ID.07.JKT189_C ...----------.......--..........----A----F-EQ............----S----.Q-....-.....-..---..-VA--K----------- 497
34_01B.TH.99.OUR2478P ...-----P----.......--..........---------F-EG............----S----.--....-.....-..---..-SA--K-------LL-- 498
35_AD.AF.07.169H ...-----P-G--.......--..........----A---GF-E-............I.K-S----.QK....-.....G..---..-----K----------- 497
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ...-----P----.......--..........----A-N-GI-E-............M.SSS----.SR....-.....-..G--P.-----K-------...- 496
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...-----P----.......--..........----A---EVKE-............V.ASSL---.......G.....-..---P.--A--K----S--...- 491
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...----------.......--..........S---A---GF-E-............I.---P---.QKQEQK-.....E..GM-P.--A--K-------...- 497
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...---------T.......--TAP.......----A--LMF-E-............--A-S----.-R....-.....-..---..----------------- 502
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...-------N-L.......--..........----A---GF-E-............I.---P---.QK....N.....E..G--P.-----K-------...- 498
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...-------N--.......--RP......EP----A---GF-E-............I.--SL---.QK....-.....E..GP-P.----------------- 503
43_02G.SA.03.J11223 ...----------.......--..........----A---GF-E-............I.A-S----.-R....E.....-..-SP..--A--K-------W-K- 498
44_BF.CL.00.CH80 ...-----P-N-L.......--..........----A---GF-E-............I.--SP---.QK....-.....E..GK-P.-FA--K-------...- 499
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ...-----P----.......--..........S---A---GM-E-............I.-SCP---.QK....-.....R..-QVY.-..--K-------L--- 499
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...-------N--.......--..........----A---EIRE-............I.--S----.QK....-.....E..G--P.--A--K-------W--- 496
47_BF.ES.08.P1942 ...-------N--.......--..........----A--LGF-E-............-.--SP---.QK..........E..G--P.--A----------...- 496
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...-----I----.......--..........----A----F-E-............----S----.--....-.....-..---..--A-------S------ 499
49_cpx.GM.03.N26677 ...-------N--.......--..........----A---GF-E-............I.A-SP---.QK..........E..---..-SA--K----S--...- 494
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...----------.......--..........----A----F-E-............----S----.--....-.....-..-Q-..--A--K------LL--- 499
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ...-----P---X.......--..........----A-NWGM-E-............X.-SSL---.QX....-.....-..DPPP.-SV--K----S--LL-- 500
53_01B.MY.11.11FIR164 ...-X----XN--.......--..........---------F-EG............----S----.--....-.....-..---..-----K----------- 499
54_01B.MY.09.09MYSB023 ...-------N--.......--..........---------L-E-............---------.--....-.....-..---..-VSA-K-------...- 499
55_01B.CN.10.HNCS102056 ...-----P----.......--..........----A-DWGM-E-............I.-SSP---.QK....-.....-..GHRP.-VV--K-------L--- 499
O.BE.87.ANT70 ...----YV-RPA.......H-..........S---M-EEVK-Q-.............NQ...E-K.GG....P.....N..---..-FA--K----T-Q...- 499
O.CM.91.MVP5180 ...----YV-KQV.......S-..........S---M-EAVKEQ-.............NQ...S-K.GD....Q.....E..---..-FA--K----T-Q...- 499
O.CM.98.98CMA104 ...-----M-KQV.......A-..........S---M-EVVK-Q-.............NQ...E-K.ED....S.....N..---..-FA--K----T-Q...- 499
O.FR.92.VAU ...----YV-EQV.......S-..........S---M-EMMK-Q-............EDQ...N-K.GE....Q.....N..---..-FA-------T-Q...- 499
O.SN.99.99SE_MP1299 ...----YA-RQV.......S-..........S---MTEEMK-Q-.............NQ...E-K.ED....Q.....N..---..-FA-------T-Q...- 498
O.US.10.LTNP ...----YV-KQV.......A-..........S---M-EEVNRQ-.............NQ...E-K.GS....P.....T..---..-FA-------T-Q...- 499
O.US.97.97US08692A ...----YM-KQV.......P-..........S---M-EVMKXQ-.............NQ...G-K.GD....P.....T..---..XFX--K----T-Q...- 499
N.CM.02.DJO0131 ...-----P-TTTTRK....--..........----L-NYG-QE-............R.STQG-ER.QE....N...TEN..S--P.------------L---- 513
N.CM.04.04CM_1015_04 ...-----P-TAT.RK....--..........----L--YG-QE-............G.STQG-EM.QE....NQEKTEN..S--P.------------L---- 512
N.CM.06.U14842 ...----XP-TTTTRK....--..........----L-DYGCQE-............R.NTQR-EM.QE....-QEKTEN..S--P.----------------- 513
N.CM.95.YBF30 ...-----P-TTT.RK....--..........----L--YGFQE-............K.STQG-EM.QE....NQERTEN..S--P.----------------- 513
N.CM.97.YBF106 ...-----P-TTT.RR....--..........----L--YG-QE-............K.STQG-EM.QE....NQEKTET..S--P.------------LX--- 512
N.FR.11.N1_FR_2011 ...-----P-TTT.RK....--..........----L-NYGFQE-............K.STQG-EM.QE....-QERTEN..S--P.----------------- 513
P.CM.06.U14788 ...----YV-KQV.......Q-..........----M-EEEMTQN.............KQ...XE-.KE....-.....E..KELY.--A--K----T-Q...- 493
P.FR.09.RBF168 ...----YV-KQV.......Q-..........----M-EDEMTRD.............KQ...REX.EE....X.....E..-E-..----------T-Q...- 495
CPZ.CD.06.BF1167 ...-----V-NQS...................QTQNQ-QSQ.TQ-............K..LVE-A-.-SAPPMEEVNHWNSKDGF.....--K-I--S-Q...- 529
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...----YV-G-K.......--..........----M---GFQE-............K.KVKEEVR.EE....S.....-..PPS..-----K----------- 492
CPZ.GA.88.GAB1 ...-----V-N-T.......--..........----I--YGYQE-............E.KSQE-K-.GE..........S..S--..-P---K----S------ 509
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...-----V-NN-.......-...........KEK-......QEQ............E.GVQTVPT...APPMEMGPM.-..-GF.....--K-I--S-Q...- 525
CPZ.US.85.US_Marilyn GSK------EN-K.......--..........----I-D-GYQE-............-.VTQE--G.KE..........-..-PF..Q----K----S----E- 506
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B.FR.83.HXB2 FFREDLAF.LQG....KAREFSSEQT.......RA..........NSPTRRELQVWGR.............DNNSPSEAG.AD....R.....Q..GTV..SFNFPQVTLWQRPLVTIKIGGQLKEALLDTGADDTVLEEMSLPGRWKPKMIGGIGGFIKVRQYDQILIE 121
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----N---.Q--....E--K-P----.......--..........----SGA-WDG--.............-.-L-----.-E....G.....-..--GP.TLS---I------I--VR-E---R--------------DID---K---R-----------K-----S-- 121
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----N---.Q--....E---------.......G-..........----S---WGE--.............N.-LLD---.-E....G.....-..--AP.--S---I------V--V----------------------IN---K------------------------ 121
A1.ES.06.X2110 ----N---.P--....E--Q------.......G-..........----S-A-WDG--.............-.DL-----.-E....-.....-..--GP.ALS---I------I---R-E---R--------------DIN---K---R-----------K-----A-- 121
A1.IT.02.60000 ----N---.Q--....E---------.......--..........----S-GPLDG--.............-.KPL--T-.-E....-.....-..--AS.-C----I-----------V-------------------DIN---K------X----------------- 121
A1.KE.06.06KECst_001 ----N---.Q--....E---L-----.......--..........----S-D-WDG--.............-.SL-----.EE....-.....-..-....T-----I------M--V---------------------DID---K---R-----------K-------D 118
A1.RU.11.11RU6950 ----N---.Q-R....E--K------.......--..........I---SGK-WDG--.............-.-PLP-T-.-E....G.....-..--AS.------I--------AVR--------------------DID---K------------------------ 121
A1.RW.07.pR463F ----N---.Q--....E-GK------.......--..........----S-A-GDG--.............-.SLS----.-E....-.....-..--GP.--SL--I---------VR--------------------DIN---K------------------------ 121
A1.SE.95.SE8538 ----N---.Q-R....E--K------.......--..........----S-D-WDG-S.............-.-L-----.-E....-.....-..--GP.TLS---I---------V-V-------------------DIN---K-R-------------K-----S-- 121
A1.TZ.01.A341 ----N---.Q--....E--K------.......G-..........----N-D-GDG--.............N.SL-----.-E....-.....-..-AGL.T-S---I---------VR--------------------DIN---K---------------K-------- 121
A1.UA.01.01UADN139 ----N---.Q-R....E--K------.......--..........I---S---WDG--.............-.-PLP-T-.TE....-.....-..--AA.------I---------VR--------------------DID---K------------------------ 121
A1.UG.07.p191845 ----N---.Q--....E--K--P--A.......GT..........----S-D-CDG--.............-.-L-----.-E....-.....-..--SPNTL-L--I---------VR-----R--------------DID-------------------K-------- 122
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----N---.Q--....E---------.......G-..........----S---WDG--.............-.-L-T-E-.--....-.....-..-AA..-LS---I-----------V-------------------DIN---K------------------------ 120
A2.CD.97.97CDKTB48 ----N---.Q-R....E--------D.......--..........----N.....G--.............-.-LLA---.......E.....-..-A-H.PC----I---------V--E---R--------------DIN--WK---------------------V-- 114
A2.CM.01.01CM_1445MV ----N--S.Q-R....E--KL-P--N.......--..........---AS--RWNG--.............-.SFLV---.TE....K.....-..--TH.-Y----I---------V--E------------------DIN---K-R-------------------V-- 121
A2.CY.94.94CY017_41 ----N---.Q-R....E--K-----N.......--..........----S---ENG--.............-.-LLP---.TG....D.....-..--IQ.-C----I---------V--E-------------------IN---K---------------------A-- 121
B.AR.04.04AR143170 ----T---.P-R....---------A.......--..........-----------RG.............--S-L----.--....-.....-..-D-..-LS---I---------------I---------------D-N-S-----------------K--E-VT-- 121
B.AU.04.PS1038_Day174 ----N---.---....----------.......--..........X---S----L--X.............E--------.--....-.....-..-D-..---C--I--------S-----------------------XN-X-K---------------------S-- 121
B.BO.09.DEMB09BO001 --------.P--....--G--P----.......--..........-------------.............-D--L--V-.-N....-.....-..---..-LSL--I-------------------------------D-N-Q-----------------------SM- 121
B.BR.06.06BR1119 ----N---.P--....-----PT---.......--..........----S--------.............----LP---.DG....T.....-..-A-..-LS---I---------------I-----------------N-------------------------M-- 121
B.CA.07.502_1191_03 ----N---.P--....E--K------.......--..........I-----------G.............---------.--....-.....-..-N-..-LL---I------V------------------------DIN---K---------------K-----P-- 121
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ----N---.SE-....E---------REQT...--..........-------------.............N---L----.T-....-.....-GQ---..--S---I------I----V-------------------D-N---K------------------------ 127
B.CN.10.DEMB10CN002 ----N---.P--....---------D.......--..........I-----------G.............--D-S----.--....-.....-..---..PLI---I------I--V------VK-------------DIN-------------------K-----PV- 121
B.CO.01.PCM001 ----N---.Q--....E---------.......--..........------------G.............GD-----T-.-N....-.....-..---..------I-------------------------------------K-R-----------------H--V- 121
B.CU.99.Cu19 ----N---.P--....----------KQT....--..........------------G.............----L----.-S....-.....-..---..--S---I--------K--V---I---------------D-C---K---------------------P-- 124
B.CY.09.CY266 ----N---.P--....E--KL----D.......-T..........I----G-------.............-S-PL-KE-.D-....-.....-..---..---L--I---------------------------------N-Q-----------------------P-- 121
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------.---....------P---.......--..........-----G-------.............-S-AS----.-N....-.....-..---..--S---I-----------V--------------------IN---------------------------- 121
B.DK.07.PMVL_011 ----N---.P--....E--KLP----.......--..........I-----------G.............-S-PL----.--....-.....-..---..------IP----------V--------------------V--------------------------P-- 121
B.DO.05.05DO_160884 ----N---.P-RG...E---------.......-T..........L---S--------.............---------.T-....K.....P..-P-S.--S---I--------------E-----------------IN----------------------E-VP-- 123
B.ES.09.P2149_3 --------.P-R....-----P----.......--..........--------R---G.............-DT------.-N....-.....-..---..-LSL--I-----------V--------------------I-------------------------VA-- 121
B.FR.08.DEMB08FR002 ----N---.P--....Q---------.......--..........-----G---I--G.............--T-L-K--.--....-.....-..-S-..--S---I--------P------I-----------------N---K-------------------E-PL- 121
B.GE.03.03GEMZ004 --------.P--....E--K-PP---.......--..........----S---R---G.............----L--G-.--....-.....-..---..-LS---I--------S------------------------N---------------------------- 121
B.HT.05.05HT_129389 --------.---....----LP---D.......--..........I----G-------.............-.-------.VE....G.....-..---..--S---I---------------------------------N---K--------------------VH-- 120
B.JM.05.05JM_KJ108 ----T---.PT-....------P---.......--..........-------------.............-.--L----.-G....-.....-..---..-LSL--I-----------V--XQV--------------------K------------------EN-P-- 120
B.JP.05.DR6538 --------.P-R....-----P----.......--..........-------------.............----L----.--....-.....-..-N-..--S---I---------------------------------N---K---------------------P-- 121
B.KR.07.07KYY4 --------.P--....-----P----.......--..........-------------.............---PL----.--....-.....-..-N-..--D---I------I-A-----------------------ID------------------------VA-- 121
B.NL.00.671_00T36 --------.P--....E---------.......--NSPFSEQTRA-------------.............----L----.-N....-.....-..---..--S---I------I--------------------------D---------------------------- 131
B.PE.07.502_2649_wg8 --------.Q-R....E----P----.......--..........----------CR-.............----L----.--EGVD-.....A..-PI..---L--I---------------I---------------D-N-Q-K---------------------P-- 125
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------.PR-....E---L-----.......--..........----S----L---.............---------GQG....G.....-..---..--S---I---------------------------------D----------------------E--PM- 122
B.RU.11.11RU21n --------.P--....E----P----.......--..........-----G-F----G.............----L----.-ERQGQG.....-..-A-..-LS---I----------R------------------V-D-Y------------------------VP-- 125
B.TH.07.AA040a_WG11 ----AM--.P--....----------.......--..........----S-------G.............-S--I----.V-....G.....-..-IT..--S---I-------------------------------D-N-------------------------P-- 121
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----N---.P--....-----P----.......--..........-------------.............-.S------.--....-.....R..---..-LS---I----------R----------------------N---K------------------E--P-- 120
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----N---.P--....---K------.......--..........-----G------T.............----L----.--....-.....-..-P-..--S--RI----------R----------------------N---K---------------------P-- 121
B.UA.01.01UAKV167 ----N---.P--....-----P----RANSPTN--..........-----G-------.............---------.T-....-.....-..---..--S---I---------------------------------N--------------------------V- 128
B.US.11.ES38 ----N---.P--....E--KLP----REQT...--..........I----G-------.............-S--L--T-.--....-.....-..-P-..--S---I---------V-----------------------N-------------------K--E--P-- 125
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----N---.P--....E----P----.......--..........----G----I--G.............--------R.--....-.....-..---..-LS---I---------V-----------------------N------------------------VP-- 121
B.VE.10.DEMB10VE001 ----N---.Q--....E---------.......--..........------------G.............G-S----T-.--....-.....-..--I..--S---I--------V--V---------------------N-------------------K----VA-- 121
B.YE.02.02YE507 ----N---.P--....E---------.......--..........D---S--------.............--S-L----.--....-.....-G.-D-..-LS---I------I--V-----I-----------------N---K------------------E--P-- 122
C.AR.01.ARG4006 ----N---.Q--....---K-XP---.......--..........----S-----R-..............-.-PL----.-E....-.....-..-....TL----I-----------V---------------------K---N---------------------VM- 117
C.BR.07.DEMC07BR003 ----N---.P--....E--K-PP---.......--..........----S-----R-..............-.-PL----.-E....G.....-..-....TL-L--I------V--V-V--------------------TK---N---------------------P-- 117
C.BW.00.00BW07621 ----N---.P--....E----PP---.......--..........----S-----R-..............-.KPH----.-E....-.....-..-....TL----I--------S--V---I---------------DIN---K------------------------ 117
C.CN.98.YNRL9840 ----N---.P--....E----PP--A.......--..........----S-----R-..............-.-PS----.IE....-.....-..-....TL----I--------S-RV---T----------------IN---K---------------------P-- 117
C.CY.09.CY260 ----N---.P--....E----P---A.......--NSPTDSGA..----S-----R-E...............DPR----.--....-.....-..-.....L----I--------S--V---I---------------DIN---K------------X-------XX-- 124
C.ES.07.X2118_2 ----N---.Q--....E----P----.......--..........D---S-----R-..............-.-PRA---.XE....G.....X..-....AL----I--------S--V---TR---------------IN---K---------------------VM- 117
C.ET.02.02ET_288 ----T---.P--....E----P----SANSPT.--..........-G--S-----R-..............G.-PS----.-E....-.....-..-....-L----I----------R---------------------IN---K---------------------H-- 123
C.GE.03.03GEMZ033 ----N---.P--....E---LPP--A.......--..........D---S-----R-..............-.-PR----.-E....-.....-..-....TL----I--------S--V---I----------------I----K---------------------V-- 117
C.IL.98.98IS002 ----N---.P--....E----P----.......--..........----S-----R-..............-.SPLP-T-.-E....-.....-..--LQGALVC--I-----------V-------------------DIN-------------------------C-- 121
C.IN.03.D24 ----N---.PL-....E-G--P----.......--NSPSADSP..---SS-----R-..............-.-PH----.-E....G.....-..-....TL----I--------P-RVE--I----------------ID-------------------------H-- 125
C.KE.00.KER2010 ----N---.P--....E----P---A.......--..........----S-----R-..............-.SPC----.-E....-.....E..-....TL----I---------V-----IR---------------IN---K--------------------VI-- 117
C.MM.99.mIDU101_3 ---KT---.P--....E----PP---.......--..........----SG--R-R-..............-.-PS----.TE....-.....-..-....TL----I--------SV-V---II---------------IN---K---------------------SM- 117
C.MW.93.93MW_965 ----N---..--....E----P----.......--..........----S-----R-..............-.-PC----.-E...G-.....-..--...TL----I-------IS------I----------------IN---K------------------E-VP-- 118
C.SN.90.90SE_364 ----N--C.P--....Q----P----.......--..........----S-----R-..............-.-PH-....-E....-.....-..-....TL-.S-I---------------I----------------IN---K---------------------P-- 113
C.SO.89.89SM_145 ----N---.P--....E----P---A.......--..........----S----GQA-ANSPTSRELQVR#-.-PR----.-E....-.............TL----I--------S--V---I---------------DIN---K---------------------P-- 128
C.TZ.02.CO178 ----N---.P--....E----P---A.......--..........----S-----RR..............-.-PR----.TE....G.....R..-....TL----I--------S-RV---V----------------IN---K---------------------S-- 117
C.US.98.98US_MSC3018 ----N---.P--....E----PA--A.......--..........----S--F--R-..............-.S..P---.VE....G.....-..-....AL----I--------S--VE--I----------------IN-------------------------H-- 115
C.UY.01.TRA3011 --------.P--....E--K-PP---.......--..........----S-----RR..............G.-PL----.-E....-.....-..-....T-----I---------------------------------K---N---------------------V-- 117
C.YE.02.02YE511 ----N---.P--....-----P----.......--..........----I-----R-..............N.-PR-K--.GE....G.............TL----I------V----V---I----------------IN---K------------------------ 115
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ----N---.P--....-----P----.......--..........----S-----R-..............-.-PC----.VE....-.....-..-....TL-C--I--------S------I----------------I----K---------------------P-- 117
C.ZM.02.02ZM108 ----N---.P--....E----PP---.......--..........----T.....R-..............-.-PS----.-E....-.....-..-....T-----I--------S--V---I----------------IN---K---------------------P-- 112
D.CD.83.ELI ----N---.P--....--G-L-PK--.......--..........----S---R----.............-.-PL-KT-.-E....-.....-..---..------I--------A------------------------N---K---------------------P-- 120
D.CM.10.DEMD10CM009 --------.Q--....--GKL-----.......--NSPTRA....----S---R----.............-.-PL--T-.TE....G.....-..KQG..-LS---I------F--V---------------------DID---K---------------------P-- 126
D.CY.06.CY163 ------V-.P--....----------.......--..........----S---R---G.............-.-PL--T-.-E....G.....-..R--..-L----I--------S--V-------------------DIN---K------------------------ 120
D.KE.97.ML415_2 ----N---.Q-R....----LP----.......-T..........----S---W-R-G.............-.DT---T-.-E....G.....-..---..--S---I---------V-----------------------N---K----------------------V- 120
D.KR.04.04KBH8 --------.P-W....---KLP---N.......--..........-R--S---R---G.............-.-PL--T-.-E....-.....-..R--..-LG---I--------KV-----I---------------DIE---K------------------------ 120
D.SN.90.SE365 ----N---.Q--....E---L-----.......--..........----N---R---G.............-.DPL--T-.-SAETGAER...-..---..--S---I------V-AV---------------------DIN-S-K---------------K---N---- 126
D.TD.99.MN011 ----N---.Q--....--GK------.......--..........----S---R----.............-.-PL--T-.-E....G.....-RQ---..--S---I-----------V---Q---------------DIN---K------------------E--PV- 122
D.TZ.01.A280 ----N---.P-R....----LP----.......--..........----S-D-R---G.............-.KTL--T-.-E....-.....-GQ---..--S---I-------------------------------------K------------------------ 122
D.UG.08.p191859 ----N---.PE-....E--K-P---D.......--..........----S--FR---G.............--TTLP-P-.EE....-.....-..-A-..-LSC--I---------V-------------------V---N---K---------------------TVD 121
D.YE.02.02YE516 ----N---.Q--....E-GKL-----.......--..........-C--S---R----.............-.-PL--T-.-E....G.....-RQ-S-..-S----I----------N----Q---------------DID---K------------------E-V-V- 122
D.ZA.90.R1 ----N---.P--....--G-------.......--..........----S---R---G.............-.-PL--T-.TE....-.....-..-A-..--DL--I---E-----------------------------N---K---------------------PL- 120
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----N---.Q-R....E-GK---K--.......--..........----S---R-QRG.............-.D-L----.-E....G.....RGTR--S.-LS---I------V--V-VE------------------DIN---K------K--R-----K-----T-D 123
F1.AR.02.ARE933 ----N---.Q--....E--K-P----.......--..........---AS---R-QRG.............-.-PL----.-E....-.....R..---P.-LS---I--------A-N--------------------DIN---K---------------K---N---- 121
F1.BE.93.VI850 ----N---.Q--....E--K-P----.......--..........----S---R-QRG.............-.-PL----.-E....-.....R..---P.-LS---I---------------I---------------DIN---K---------------K---N---- 121
F1.BR.07.07BR844 ----N---.P--....E--K-P--KV.......-TNSPTST....----S---R-RRG.............-.SPL----.TE....-.....R..---S.-LS---I------G---RV-E--T--------------DIN-------------------K---N---D 127
F1.CY.08.CY222 ----N---.Q--....E--KL-----.......--..........I--AS---R-QRG.............-.SPL-G--.-E....G.....-..-A-S.-LSL--I------V-VV-V-------------------DIN---K-R-------------K-----T-D 121
F1.ES.11.DEMF110ES001 ----N---.P--....E--K-PP--A.......--..........----S---RIR-G.............-.-PL--T-.-E....-.....R..---P.-LS---I------V--V--E------------------DIN-T-K---------------K--EN---- 121
F1.FI.93.FIN9363 ----N---.Q--....E--K-P--*-.......--..........---AS--PRDQR-.............G.--L----.-E....-.....R..---P.-LS---I-------------------------------DIN---K---------------K---H---- 120
F1.FR.96.96FR_MP411 ----N---.Q--....E--K-----A.......--..........---ASG--R-QRG.............N.-PL----.-E....G.....RGT---S.-LSL--I-F--------RV----R--------------DID---K----I----------K-----T-D 123
F1.RO.96.BCI_R07 ----N---.P--....E--KL-----.......--..........--SA----W-Q-G.............N.--L----.-E....G.....R..-N-S.-LSL--I--------S--V-------------------DIN---K---------------K-----T-D 121
F1.RU.08.D88_845 ----N---.Q-R....E------X--.......--..........I--AGG--R-R-G.............-.-PL----.-E....-.....-..-S-P.-LD---I------V--V-V----R--------------DIN---K---------------K-----V-- 121
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----T--S.Q.R....E---------.......--..........---AS---R--RG.............-.--LP---.-E....-.....-..-AGV.-L-C--I-----------V----R--------------DIN---K------------------------ 120
F2.CM.97.CM53657 ----N---.Q--....E-WK------.......--..........---AS-K-R-RR-.............-.--LP---.-E....-.....-..-N-P.-LD---I-----------VE---R--------------DIN-S-K---R-----------------P-- 121
G.BE.96.DRCBL ----N---.Q--....E----P---A.......--..........--------R-R-G.............-.SPLP---.-E....G.....K..--I..-SI---I------I-KVR-----I---------------ID---K------------------------ 120
G.CM.10.DEMG10CM008 ----N---.Q--....----------.......--..........--------W-R-G.............-.SPQP-T-.-E....G.....K..-A-..-LSL--I--------NVRV----I--------------DIN---K---------------K--E--P-- 120
G.CN.08.GX_2084_08 ----N---.Q--....E-G--P---A.......--..........--------R-RRG.............-.-PLP-T-.-E....GTGAEGE..-VT..--SL--I---------VR-----I--------------QID---K---------------K----VP-- 125
G.CU.99.Cu74 ----T---.Q-R....E-G----K-A.......--..........I---C---R-RTG.............-.SPLP--R.-E....G.....E..-.....L-L--I---------VR-----I--------------DIN---K------------------------ 117
G.ES.09.X2634_2 ----N---.Q--....------P--A.......--..........----S---R-QRG.............-.SPLP---.-E....GAGAEGK..-VI..PLSL--I---------V------I--------------DIN---K---------------K-------- 125
G.GH.03.03GH175G ----N---.Q--....E--------A.......--..........I-S-S---R-REG.............-.SPLP---.-E....G.....K..-GTI.-L----I---------VR-----I---------------IN---K------------------------ 121
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B.FR.83.HXB2 FFREDLAF.LQG....KAREFSSEQT.......RA..........NSPTRRELQVWGR.............DNNSPSEAG.AD....R.....Q..GTV..SFNFPQVTLWQRPLVTIKIGGQLKEALLDTGADDTVLEEMSLPGRWKPKMIGGIGGFIKVRQYDQILIE 121
G.KE.93.HH8793_12_1 #---N---.Q--....E--------A.......--..........--------R-RRG.............N.SPLP--R.-E....G.....K..-DT..-LS---I---------V------I--------------DIK---K------------------------ 119
G.NG.09.09NG_SC62 ----N--S.P-W....E-------EA.......--..........----S---R-R-G.............-.SPLP---.-E....G.....K..-VT..-LSL--I---------VR-----I--------------QID---K---------------------PLK 120
G.PT.x.PT3306 ----N---.P--....----L-P--A.......-T..........I-------R-R-G.............-.SPLP--R.-E....G.....E..-AI..-LSL--I---------VR-----I---------------IN---K------------------------ 120
G.SE.93.SE6165_G6165 ----N---.Q--....E--------D.......-T..........----C-KPR-RRG.............-.SPLP---.DE....G.....K..-AIS....L--I---------V------I---------------IN------------------------VP-- 118
H.BE.93.VI991 ----N---.Q--....-----PP-EA.......--..........----S---R-RRG.............-.HPL----.-E....-.....T..--...------I------I--V--E------------------DIN---K------------------E-VA-- 119
H.BE.93.VI997 ----N---.Q-R....E--K--P--A.......--..........----S---R-R-G.............-.DLLP---.-E....G.....-..--...-LC---I---------V--E---R---------------IN-L----------------------VA-- 119
H.CF.90.056 ----N---.Q-R....E--K--P--A.......-T..........----S---R-RRG.............-.DPL----A-E....G.....-..--...-LS---I---------V--E---R---------------IN---K------------------E-VA-- 120
H.GB.00.00GBAC4001 ----N---.Q-R....E---L-P--A.......-T..........----S-M-R-R-G.............-.DT-----.DE....G.....K..--...-L----I---------V--E---R---------------IN---K------------------E-VA-- 119
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----S---.Q--....E---L-P--A.......-T..........----S-K-R-R-E.............-.--LP-T-.TE..........E..--I..--S---I---------VRV--------------------ID---K------------------ND---- 119
J.CM.04.04CMU11421 ----X---.Q-X....E---L-X--X.......--..........----S---R-R--.............-..XXP-TR.SE.............---..-S----I---X--X---------R------------I--ID---X----------------X-SX-P-- 117
J.SE.93.SE9280_7887 --------.Q-R....E---L-P---.......--..........----S--PRARRG.............-..PLP-T-.-E....G.....-..---..-S----I----------R-----R--------------DID--RK------------------NEVP-- 119
J.SE.94.SE9173_7022 --------.Q-R....E-----P---.......--..........----S--PR-RRG.............-..PLP-T-.-E....G.....-..---..-S----I----------R-----R---------------ID---K------------------NEVP-- 119
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----V--S.Q-R....E--K------.......--..........----S---W-R-E.............-.-PL--T-.NE....-.....S..--GS.------I------V--V-V----R---------------IN---K--------------------VCM- 121
K.CM.96.96CM_MP535 ----N---.P--....E---------.......--..........----S---R-R-G.............-.-PL----.DQ....-.....-..--EP.------I------I----V----R---------------IN---K--------------------V--- 121
01_AE.AF.07.569M ----N---HQ--....--GK------.......--..........---AS-.-GDG--.............-.-LIT-T-.TE....-.....-..--SS.-YS---I------I-PV-----I---------------DIN---K------------------------ 121
01_AE.CN.09.1119 ----AV--.Q--....---Q-P---N.......--..........----S-K-GDG--.............-.-LLA---.-E....-.....-..-SSS.------I---------V-----MR--------------DIN---K---------------K-------- 121
01_AE.HK.04.HK001 ----N--S.Q--....E---------.......--..........F---SGK-EG................-.-LLT---.-E....G.....-..--PF.---L--I---------V---------------------DIN---K------------------------ 118
01_AE.JP.x.DR0492 ----N---.Q--....----------.......--..........I---S-K-GDE-G.............-.-LLT---.-E....-.....-..--SS.--S---I------I--V--E---I--------------DIN-Q-K---V--S-----V-------VP-- 121
01_AE.TH.04.BKM ----N---.Q-R....-------G-N.......G-..........--S-S-K-EDG-G.............E.-LLN---.-G....-.....-..-PS..--SL--I----------R--------------------DIN---K---------------------P-- 120
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ----N---..--....E--K--P---.......G-..........----S-K-GDG--.............-....T---.-E....-.....-..--SS.------I---------VR-----I---------------IN---K------------------------ 117
01_AE.TH.90.CM240 ----N---.Q--....--G-------.......--..........----S-K-GDG--DNGGR........-.-LLT---.-E....-.....-..--SS.--S---I---------V---------------------DIN---K---------------K-------- 126
01_AE.VN.98.98VNND15 ----N---..--....--G------N.......--..........----S-K-GDG--.............-.-LLT---.-E....-.....-..--SS.------I---------V---------------------DIN---K------------------------ 120
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ----N---.Q--....E--KL-----.......--ISP.......A---S--PWNG--.............-.TPL----.TE..........G..--IS.-L-L--I---------VRV----I-------------T------K--------------------V-M- 123
02_AG.ES.06.P1261 ----N---.Q--....E--K------.......GT..........----S---WDG--.............-.-LL-KT-.TG....G.....-..-NIS.--S---I-------I-VR-E---I--------------DIN---K------------------------ 121
02_AG.FR.91.DJ263 ----N---.Q--....E--K---K--.......GT..........----S---GDG--.............-.-L-----.SE....G.....P..--IS.-LS---I---------V------I---------------IN---K------------------------ 121
02_AG.GH.03.03GH181AG ----N---.--R....E--K--P---.......GT..........----S---RDG--.............-.-LLT---.TE....G.....-..--IS.------I---------V------I---------------ID---K---------------K---H---- 121
02_AG.LR.x.POC44951 ----N---.Q-R....E--KL-----.......GT..........----G---WDG--.............-.-L-----.TE....G.....-..--IS.------I---------VR-----I--------------DIE-------------------------P-- 121
02_AG.NG.x.IBNG ----N---.Q--....E--K------.......GT..........--S-S---WDG--.............-.T-L-T--.TE....G.....-..-AIS.------I---------VR-E---I--------------DIN---K------------------------ 121
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----N---.Q--....E--KL-----.......GT..........----S---WDG--.............-.-LLP---.TG....G.....-..--IP.------I-------F-VR-E---IK-------N-----KIN---K--------------L--------- 121
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----N---.Q-R....E--KL-----.......-T..........----S---WDG--.............G.-LL----.TE....G.....-..RAIS.-L-L--I---------A---E--I--------------DIN---K------------------------ 121
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----N---.Q--....E--K------.......-T..........----G--RGDG--.............-.-LL-A--.-E....G.....-..-AIS.--S---I---------VR-E---I--------------DID---K------------------------ 121
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----N---.Q-R....E--K------.......--..........I---S-K-WDG--.............-.-PLP-T-.TE....G.....-..--AS.------I---R-----VR--------------------DIN---K------------------------ 121
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----NV--.Q-R....E--K-----A.......--..........---A-GM-REERG.............-.-LL----.TE....G.....-..--I..------I-----------L---IR---------------IN---K---------------------P-- 120
05_DF.BE.x.VI1310 ----S---.P--....E---LPP---.......G-..........L--AS-------G.............-.SLL----.-E....G.....R..---P.-LS---I------V---R--------------------DIN---K----------------------V- 121
06_cpx.AU.96.BFP90 ----N---.Q--....E--------A.......--..........----H---RFRRG.............-.SPLP-T-.VE....GEGGK....-AI..-LSL--I---------VR-----I--------------DIN---K---------------K-------- 123
07_BC.CN.98.98CN009 ----N--L.P--....----------.......--..........-----G-------D............N.--I----.DN....-.....-..--I..------I-------------------------------D-N---K------------------E--P-- 121
08_BC.CN.06.nx2 L---IM--.P--....E----PP---.......--..........D---S-----R-D.............#.DPS-A--.TE....-.....-..-....NL----I--------S--V---I----------------IN---K------------------E--P-- 117
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----N---.Q-R....E---L-X---.......G-..........IG-XS---WDE--.............-.XLLXXXX.EG..........R..-XAP.--X---I------I--V----------------------IN---K------------------------ 120
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----N---.Q-R....----LP----.......--..........--S-S---R---G.............-.-TL--T-.-E....-.....-..-AA..-LS---I---------------------------------N---K-----M------------------ 120
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----N---.Q--....E-----P--A.......--..........----S---R-RRG.............G.SPLP-T-.-E..........G..-AI..--S---I------I--V--A---R---------------IN---K------------------EE---- 119
12_BF.AR.99.ARMA159 ----N---.Q--....E--K-P---A.......--..........---AS---W-RRG.............-.-LL----.-E....-.....R..---P.-LS---I--------I--V-------------------DIN---K---------------K---NV--- 121
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----N---.Q-R....E---------.......-TNSPTREQTRA----S---R-RRG.............-.SPLP---.TE.............-DI..-LSC--I------I-IV---E--I-------------K-IN-----------------------NMS-- 128
14_BG.ES.05.X1870 ----N---.Q--....E-----P--A.......--..........--------W-RRG.............-.SPLP--R.-E....G.....K..-D-..PLSL--I---------V------I--------------DIN---K------------------------ 120
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----T---..--....----------.......--..........I---S---GDG--.............-.-LLT---.-E....-.....-..--YS.--S---I----------------------P----P---DINF--K-N-------------------P-- 120
16_A2D.KR.97.97KR004 ----N---.P-R....E--------N.......-T..........----S-G-WNG-G.............-.-PLA---.-E....K.....-..--TH.-C----I---------V--E---R--------------DIN---K---------------------T-- 121
17_BF.AR.99.ARMA038 ----N---.Q--....E--K-P---A.......--..........---AI---R-R-D.............-.-P-A---.-E....-.....R..---P.-LS---I--------E--V-------------------DIN---K-R-------------K---D---- 121
18_cpx.CU.99.CU76 ----N---.Q--....E-----P-KA.......--..........----SG--G-RRG.............-.SPLP--R.VE....G.....G..EI...--L---I---------V------I--------------DIN---K------------------------ 119
19_cpx.CU.99.CU7 ----N---.P--....E--KLP----.......--..........--------R---G.............N.-PL--T-.SE....-.....-..---..-LSL--I-------------------------------DIN---K-R-------------------P-- 120
20_BG.CU.99.Cu103 ----T---.P--....------P--A.......--..........----C---R-RRG.............-.S-LP--R.-E....G.....E..-.....L-L--I---------VR-----I--------------DIN---K------------------------ 117
21_A2D.KE.99.KER2003 ----N---.---....E-G-L----V.......--..........----S-DVR-R--.............-.-PL--T-.-E....-.....-..---..-LS---I---------------------------------N---K---------------------PL- 120
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----N---.Q--....E---L--G--.......--..........----S--RGDG--.............-.-LLP---.-E....-.....E..--AS.--S---I-------------------------------DID---K------------------------ 121
23_BG.CU.03.CB118 ----T---.P--....----L----A.......--..........----C---RIRRG.............-.SPLP--R.-E....G.....A..-.....L-L--I---------VR-----I--------------DIN---K---------------------P-- 117
24_BG.ES.08.X2456_2 ----T---.P--....--G-L----A.......--..........----C--PR-RRG.............-.SPLP--R.-A....G.....E..R.....L-L--I---------V-V----I--------------DIN---K----------------------M- 117
25_cpx.CM.02.1918LE --------.Q-R....E---L-P--A.......--..........D---S--PR---G.............-.-PLP---.-E....-.....-..-VI..-YG---I---------V-----II--------------DIN---K-------------------E-VL- 120
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----I--S.Q--....E--------V.......S-..........--S-S---GNGRG.............-.-PLP-TE.RG..........R..TVS..-S----I------------E---R--------------DIN-S-K--------------------VT-D 119
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----N-VS.Q-R....E-----P--A.......--..........----S--PRDH-G.............-.DLL--T-.-E....G.....-..--...--S---I---------V--E---R---------------IN-Q-K------------------EEVTVD 119
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----N---.P--....E--K-P---A.......--..........---AS-----RRG.............-.-PL----.-E....-.....G..---P.-LSL--I-----------V----R--------------DIN---K---------------K---D---D 121
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----N---.P--....E----P---A.......--..........I--AS---R--R-.............E.-PL----.-E....-.....R..-E-P.-LS---I-----------V-------------------DIN---K---------------K---D---- 121
31_BC.BR.04.04BR142 ----N---.P--....E----PP---.......--NSPASEQTRAD--AS-----R-..............-.-PL----.-E....-.....-..-....TL----I-----------V--------------------IK---N------------------------ 127
32_06A1.EE.01.EE0369 ----N---.Q--....E---L----A.......--..........----C-----R-G.............-SSPLL---.-E....E.....K..-AI..-LS---I------I--VR--E--I--------------DIN---K---------------------H-- 121
33_01B.ID.07.JKT189_C ----A---.P--....E---LP-KP-.......--..........----S-------T.............----I----.--....-.....-..-AI..-CS---I----------------R---------------IN---K------------------------ 121
34_01B.TH.99.OUR2478P ----I---.Q--....--G--P----.......--..........-----G-------.............----I--T-.--....-.....-..--I..--S---I---------V---------------------DIN---K---------------------P-- 121
35_AD.AF.07.169H ----N---.Q-R....E--K---G--.......--..........----S---R----.............-.KAL--T-.-K....-.....R..-V-..-S----I---------V-L---QR--------------DIN---K---------------K-----A-- 120
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----N---.Q--....E---------.......-T..........----S---WDR--.............-.VLF----.IE....G.....-..--IS.-L----I---------VR-----I--------------DIN---K---------------------P-- 121
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----N---.Q-R....E--K------.......G-..........----S---RGERG.............S.SLL----.......G.....-..--IP.--S---I------IT-V------I--------------DIN---K---------------------P-- 119
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----N---.P--....E-GK-P---A.......--..........I---S-KFW-RRG.............-.-P-----.-EAGAEG.....R..-N-P.-LS---I-------------------------------DIN---K---------------K---N-C-- 125
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----N---.Q--....E--------N.......--NSP.......----S--PN---G.............--S-LP-T-.-E....G.....-..---..---L--I------I----V----R--------------DIN---K-T---------IV-----EN-P-- 124
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------S.---....E----P---A.......--..........---AS---W-RRG.............-.-P-----.-E....K.....R..---S.-L----I------V--V----------------N----DIN---K-------------R-K--ED-P-- 121
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----N---.---....E--K-PP--A.......--KA......RA---AS---W-RRG.............-.-PL----.-E....-.....R..-S-P.-L----I-----------V-E-I-------------------------------------K---N-S-D 125
43_02G.SA.03.J11223 ----N---.P--....E---LP---A.......--..........----C---R-RRG.............-.S-LP---.-E....G.....E..-IT..-ISL--I--------KV---E--I--------------QID-------------------K-----P-- 120
44_BF.CL.00.CH80 ----N---.Q--....E--K-P----.......--..........----S---W-RRG.............-.-PF----.-E....G.....R..-K-P.-LC---I--------K--V---I---------------DIN-----T-------------K--ND-T-- 121
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----N---.Q-R....E---L-----.......G-..........I--SS---WDG--.............-.-LL----.-E....G.....-..-AGL.-..---I------V--V-V--------------------IN---K---------------------V-- 119
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----N---.Q--....E--K-P---A.......--..........---AS---RDQRG.............-.-PL----.-E....-.....R..--LP.-LS---I-----------V----R--------------DIN---K---------------K---D---- 121
47_BF.ES.08.P1942 ----N---.Q--....E-----P--A.......--..........---AS---G--RG.............-.-PL----.TE..........R..---S.-LS---I---------V-V---M---------------DIN---K---------------------I-- 120
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---KA---.P--....E---LY----.......--..........----SG-------.............----I----.--....-.....-..--I..--SL--I---------------------------------N-----R-------------------P-- 121
49_cpx.GM.03.N26677 ----N---.P--....E-----P---.......--..........----SG--R-RR-.............-.SPLP---.-E..........G..---..--S---I----------R---------------------ID---K------------------ND---- 119
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------.P--....--G-------.......--..........----S-------G.............----L----.--....-.....-..---..-LSL--I--------------------------------ID------------------------VSVD 121
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----N---.Q-R....--G------X.......--..........----S-K-GDG--.............X.-LLT---.-X....G.....-..-SSS.--S---I---------V-V----R--------------DID---K-------------------X---- 121
53_01B.MY.11.11FIR164 ----A--X.P--....E-X-LP-XP-.......--..........-----G--P----.............----I----.--....-.....-..-AI..------I-----------VA--------------------N----------------------E---L- 121
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----N--L.P--....----L-----.......--..........-----G----G--.............----T----.--....-.....-..--I..-CVC--I------I--------E---------------DIN-------------------------P-- 121
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----AV--.Q--....--GK------.......--..........----S-G-GDG--.............-.-LLTK--.-E....-.....-..--SP.-CS---I------------E------------------DIN---K------------------------ 121
O.BE.87.ANT70 ---QI--S.GGH....E--QLCA-TS.......TP..........I---DGGGSEGTG..............ES...GTE.RG....P.....E..RAL..-VCL--IP--D--I--ARV--H-C-V-----------NNIQ-E-K---------------KE--NVTV- 117
O.CM.91.MVP5180 ----V--S.GGH....E--QLCA-TS.......VP..........I---NGGGSEGT-..............ES...-SE.GG....S.....G..RA-..PICL--IP--D--I--A-V--H-C-------------NNIQ-E---T-------------KE-NNVTV- 117
O.CM.98.98CMA104 ---QI--S.GGH....E--Q-YA-TS.......GP..........I--SDGGSSEGTG..............EP...GTE.RG....L.....K..R-L..-VCL--IP--D--V--A-V--H-C-V-----------NDIQ-E-K-----------C-R-KEFNNVTV- 117
O.FR.92.VAU --K-I--S.ERH....E--QLCAGTS.......VP..........I---NGRDDEGA-.............GGS...-SE.GG....A.....E..RAL..-VCL--IP--D--V--ARV----C-V-----------NNIQ-E-K-A-------------KE-YNVAV- 118
O.SN.99.99SE_MP1299 ----I--S.GGH....E--QLCA-TS.......VP..........I---DDGGNEGT-..............ES...GTE.GG....P.....E..R-L..-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------TNIQ-E-K-T-------------KE-N-VPV- 117
O.US.10.LTNP ---QV--S.GGH....E--QLCT-TS.......GP..........I-S-DGGGGKQTG..............ES...GTE.RE....P.....N..R-L..-VCL--IP--D--II-A-V--H-C-V-----------NNIQ-E---T-------------KE--NVAV- 117
O.US.97.97US08692A ---QI--S.GGH....E--QLYA-TS.......AP..........I---DGGSDEGX-..............ES...GTK.GG....P.....N..R-L..-XCX--IP--D--V-IARV-XH-C-V-----------NNIQ-E-K-T-------------KE--NVTV- 117
N.CM.02.DJO0131 ---KG-VS.--R....ET-QLPPDNNNKE....--..........H--AT---W-S-G.............E.EHTG-GE.-G....E...HRE..LSIP.TL----I------VI-V---KEVR------------I--IQ-E-K-------------------NVT-D 126
N.CM.04.04CM_1015_04 ---KG-VS.--R....ET--LPPDSN.KE....--..........H--AT---W-S-G.............G.EHTGKGD.-G....EPGEDRE..LS-P.TL----I------VISV---NEVR---X--------I--IQ-E---------------------N-T-D 128
N.CM.06.U14842 ---QG-VS.--R....ET--LXPDNNNKE....--..........H--AT-G-W-S-G.............E.EHTEKGD.-G....GPGEDRE..LS-P.TL-L--I------II-V---KEIR------------I--LQ-E-K-------------------NXT-D 129
N.CM.95.YBF30 ----E-VS.--R....ET-KLPPDNN.KE....--..........H--AT---W-S-G.............E.EHTG-GD.-G....EPGEDRE..LS-P.T-----I------VI-V---KEVR------------I--LQ-E-K-------------------N-TVD 128
N.CM.97.YBF106 ---KG-VS.--R....ET-KLPPDNN.KE....--..........H--AT---W-S-G.............E.EHTGKGD.-G....EPGEDRD..LS-P.TL----I------VXAV---KEIR------------I--IQ-E-K-------------------N-T-D 128
N.FR.11.N1_FR_2011 ---KG-VS.--R....ET-KLPPDNN.KE....GT..........H--AT---W-S-G.............E.EHTG-GD.-G....GPGEDRE..LS-P.TL----I------VI-V---EEEI------------I-DLQ-E---R-----------------N-SVD 128
P.CM.06.U14788 -------S.GGQ....E--QLCT-TS.......TT..........D---YGGGGDDSE..............QA...XG-.KG....G.....R..ER-V.P-SL--I---D--VIPV----HIC------------VDNLP-E-----------X-----KEFEEVKX- 118
P.FR.09.RBF168 ---K---S.WGQ....E--QLCT-TS.......TT..........----YGGGRDDPG..............QA...-GX.GG....G.....X..-GI..P--L--I---D--VIPVRV--HIC------------VDKLP-E-----N---------T-KXFEXVKV- 117
CPZ.CD.06.BF1167 ----THPL.VGV....QT-K-CA-SE...................SDSESGTES.DTG.............E..TSG-SR.TLSSSNGGGESLEQQ-WL.....--EIH-----MMEVTVQ--VCT-----------FADLK-K-SCN-RT-------VP-QE-YNVP-T 124
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---KK--S.-G-....E---LCAR-E.......GT..........--S-YGI-RIS-G.............E.E-QGGGE.GG....E.....-..AA-..------I-------IPV--E---I------------I-DLN---K-S-------------K-FERVN-- 120
CPZ.GA.88.GAB1 ----R---.P-R....E--QLCA--N.......-T..........-G--D---W-P-G.............R.EE-G-ER.GR..........E..QSI..-T-L--I-------IPV-VE---C------------I-RIQ-Q-L---------------K-F-NVH-- 119
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----THPL.VGV....QT---CAK-P.......-...........EGEA......P-A.............R.G-ADS-Y...CPSNGDGPH.E..RR-.....L--IN-----MMAVRVQ-H-CQ---------S-FCNLQ-K-Q----T--------P-SE-YN-PVQ 116
CPZ.US.85.US_Marilyn ----T-VP.IVERGIKET--LPGK-E.......G-..........H-S-N-GFR-SR-.............-.SDTG-T-.KG..........K..-AL..-A----I-------LR--VA--IV-------------DNIQIE-T-R---M---------K---HVN-- 123
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K70R

B.FR.83.HXB2 ICGHKAIGTVLVGPTPVNIIGRNLLTQIGCTLNFPISPIETVPVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEKIKALVEICTEMEKEGKISKIGPENPYNTPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELNKRTQDFWEVQLGIPHPAGLKKKKSVTVLDVGDAYFSVPLDEDFRKYTAFTIPSIN 291
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---KR------------------MXX-------X---------------------------A------T----D-------------------I--------------------------------------------------------------N-----------T- 291
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---K-------------------M--------------------T-----------------------T---N---------------------------------------------------------------------------------H-S------------- 291
A1.ES.06.X2110 ---K-------------------M---L----------------------------------------T----D--------R----------I-------------------------------------------------------------K-------------- 291
A1.IT.02.60000 ---K-------------------M----------X--------------------X------------K---X---------------------------------------------------------X-----------X-X-----------XXX---------X- 291
A1.KE.06.06KECst_001 ---K-------------------M-------------Q------T-----------------------T---K--------------------I------------------------------------------------------------H-S-----------T- 288
A1.RU.11.11RU6950 ---K-------------------M---L----------------T-----------------------T---K-----------------------------------------------------------------------------------S-----------K- 291
A1.RW.07.pR463F ---KQ------------------M--------------------------------------------R------------E-----------I-------------------------------------------------------------K-------------- 291
A1.SE.95.SE8538 ---K-------------------M--------------------------------------------T------------------------I--------NR----------------------------------------------------S-----------T- 291
A1.TZ.01.A341 ---K-------------------M------------------------------I-------------T------------------------I--------------------------------------------------------------------------T- 291
A1.UA.01.01UADN139 ---K-------------------M--------------------------------------------TD--K----------V-----------V------S-----------------------------------------------------N------------- 291
A1.UG.07.p191845 ---K-------------------M--------------------------------------------T------------------------I--------------------------------------------------------------S-----------T- 292
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---K-------------------M---------------K------R---------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------T- 290
A2.CD.97.97CDKTB48 ---KR------------------M-V-L----------------------------------------T---K-----------------------------D---------------------------------------------------H--------------- 284
A2.CM.01.01CM_1445MV --EKR------------------I-V-L----------------------------------------T---KD--------------------------------------------------------------------------------Y--------------- 291
A2.CY.94.94CY017_41 ---KR------------------M-V-L----------------------------------------T---K-----------------------------------------------------------------A---------------H-------------T- 291
B.AR.04.04AR143170 -----VT----I---------------L--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------S------------- 291
B.AU.04.PS1038_Day174 X----VT--X-I---------------LX----------------------------------------------------------------------X------------------------------X------------------------KE-------X---T- 291
B.BO.09.DEMB09BO001 -----VV----I---------------L----------------------------------------I-------------------------------NG---------------------------------E-------------------KE------------- 291
B.BR.06.06BR1119 ------------------------------------------------------------------------------------------IP-------------K--------I---------------------------------------H-------------T- 291
B.CA.07.502_1191_03 -----T---------------------L-----------------------------------------------------------------------------------------------------------Q------------------Y-------------A- 291
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -----V---------------------L----------------------------------------------------------------------.--------------------------------------NT----------------K------------T- 296
B.CN.10.DEMB10CN002 -----T-----I------------M--L-----------------------------------------------------------------------------K-------------------------------------------------K-------------- 291
B.CO.01.PCM001 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 291
B.CU.99.Cu19 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------N------------------KE-----------T- 294
B.CY.09.CY266 -----------I---------------L-----------D----------------------------I-----------------------------------------------K--------------------------------------P-------------- 291
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---------------------------------------------------------------------------------------------I----------------------K------I---------------------------------------------- 291
B.DK.07.PMVL_011 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------K-------------------------------------H-------------T- 291
B.DO.05.05DO_160884 ------V--------------------LX---------------------------------X-X---------------X-X-----------------X-X---------------------X------X-----------------------X-------------- 293
B.ES.09.P2149_3 ---------------------------------------------------------------------------------------------I-------G----------------------------------------------------N-N------------- 291
B.FR.08.DEMB08FR002 ---------------------------L-----------D-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------K------------V- 291
B.GE.03.03GEMZ004 -----------I---------------------------------------------------------------------X-----------I--------N----------------------------S------------------------E-----------T- 291
B.HT.05.05HT_129389 -----T------------------------------------------X-----X----X-------X---X----X----------------------------------X--X----------------X-----------------X-----K----X--X------ 290
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------------------X---------------------------------------X--X----------X---------------------------------------------X---------------------K-------------- 290
B.JP.05.DR6538 -----------I---------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------K------------V- 291
B.KR.07.07KYY4 -----T---------------------L-----------------------------------------------------------------------------------------------------------R--------------------------------V- 291
B.NL.00.671_00T36 -S---T---------------------L----------------------------------------------L------------------I-------------------------------------------------------------K------------T- 301
B.PE.07.502_2649_wg8 -----T---------------------------------D-----------------------------------------------------------------------------------------------R-------------------KE------------- 295
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------------------------------------------------------------I----------------------------------------------X---------------S-----------------------K-------------- 292
B.RU.11.11RU21n ---Q-------------------------------------------------R--------------I-------------------------------------------------------------------N------------------P------------T- 295
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------------------------L-----------------------------------------------------------------------------------------------I--------------------I----------K------------V- 291
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------V----I--------------------------------------------------X------X---X--------------------------------------------------------------------------X------KE-----------T- 290
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------------------------------------D--------------------------V-I--------------------------------------------------------------------------------------K-------------- 291
B.UA.01.01UAKV167 ----------------------------------------------------------------------------------R---D---------------------------I----------------------------------------K-------------- 298
B.US.11.ES38 -----------I-----------------------------I----------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-S------------- 295
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------------------------------------------------R-----------R-----------------------------------------------------------------------------------------KE-----------T- 291
B.VE.10.DEMB10VE001 ---------------------------------------------------------------------------------------------I------------------------------------------------------------Y-------------T- 291
B.YE.02.02YE507 -S---------------------------------------------S--------------------I---S----------------------------------------------------------S------------------------A-----------L- 292
C.AR.01.ARG4006 ---K-------------------M---L----------------------------------------T---E--------T---------------------------------------------------------------------------------------- 287
C.BR.07.DEMC07BR003 ---K-------------------M---L----------------------------------------TA--D---R-----------------------------------------------------------------------------H-S------------- 287
C.BW.00.00BW07621 ---KR------------------M---L---------------------------R------------TA--D--------T--------------------------------------------------------------------------N------------- 287
C.CN.98.YNRL9840 ---K-------------------M---L----------------------------------------TA--D--------T-----------I------------------------------------------------------------Y-G------------- 287
C.CY.09.CY260 ---K----X--------------M---LX--------S------------------------------XD--E------X-X--------------------------------------------------------------------------X------------- 294
C.ES.07.X2118_2 ---K-------I-----------M---L---------X------------------------------TA--E--------T-V------------------------------------------------------------------------S------------- 287
C.ET.02.02ET_288 ---K-----------------------L----------------------------------------T---E-----------------------------------------------------------------------------------S-----------T- 293
C.GE.03.03GEMZ033 ---K----S--------------M---L----------------------------------------TA--E--------T---------------------------------------------------------------------------------------- 287
C.IL.98.98IS002 ---K------------I------M---L-----------K----------------------------M---EG---------------------------------------------------------S------------M-----------S------------- 291
C.IN.03.D24 ---K-------------------M---L----------------------------------------T---D--------T-----------I------------------------------------------------------------Y-------------R- 295
C.KE.00.KER2010 ---K-T-----------------I---L----------------------------------------T---E--------E-------------------------------------------------------------------------KN-----------R- 287
C.MM.99.mIDU101_3 ---K-------------------M---L-------------------------R--------------TA--E--------T-----------I------------------------------L-----------------------------Y--------------- 287
C.MW.93.93MW_965 ---K--L----------------M---L-------------I--------------------------TA--E--------T--------------------------------------------------------------------------N------------- 288
C.SN.90.90SE_364 ---K-------------------M---L----------------------------------------TA--E--------T--------------------------------------------------------------------------G------------- 283
C.SO.89.89SM_145 ---K----S--------------M---L----------------------------------------TA--E--------T--------------------------------------------------------------------------G-----------T- 298
C.TZ.02.CO178 ---K-----------------------L----------------------------------------MA--E--------T--------------------------------------------------------------------------G-----------T- 287
C.US.98.98US_MSC3018 ---K-------------------M---L------------------E-------I-------------TA--E--------T-------------------------------------------------------------------------K------------T- 285
C.UY.01.TRA3011 ---K----S--I-----------M---L----------------------------------------TA--D--------T--------------------------------------------------------------------------------------T- 287
C.YE.02.02YE511 ---KR------------------M---L-------------------------R--------------T---ED-------T-------------------------------------------------------------------------KE------------- 285
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -Y-K-------------------M---L----------------Q-----------------------TA--E--------T-----------I--------------------------------------------------------------G------------- 287
C.ZM.02.02ZM108 ---K-----------------------L----------------------------------------TA--E--------T-----------------------------------------------------Q---------------------------------- 282
D.CD.83.ELI ---Q----------------------------------------------------------------T----D--------R----------I------------------------------------------------------------------------S--- 290
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------------------------------------I--------------------------T-------------R----------I--------------------------------------------------I----------KE-----------T- 296
D.CY.06.CY163 -----------------------M--------------------------------------------T----D--------R-------------------------------------------------------------------------------------T- 290
D.KE.97.ML415_2 -----------I--------------------------------------------------------T-------------R----------I------------------------------------------------------------H--------------- 290
D.KR.04.04KBH8 ------------------------------------------------V----R--------------T-------------R--------------------------------------------------------------------------------------- 290
D.SN.90.SE365 -----------------------M-----------------I--------------------------T------------------------I------------------------------------------------------------H-------------T- 296
D.TD.99.MN011 ----T-V-------------------------------------------------------------T-------------R----------I--------------------------------------------------I----------A-------------- 292
D.TZ.01.A280 ---Q-----------------------------------A----------------------------T-------------R----------I-------------------------------------------------------------K------------T- 292
D.UG.08.p191859 ---Y--V-------------------------------------------------------------T---K--------------------I------------------------------------------------------------Y--------------- 291
D.YE.02.02YE516 --------------------------------------------------------------------I-------------R----------I--------------------------------------------------------------S-----------T- 292
D.ZA.90.R1 -----------I---------------L----------------------------------------T------------------------I------------------------------------------------------------C--------------- 290
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------------------R--M----S--------------------I-S----------------T---K-I---R-----R-----------------------------------------R-----K------------E---------KE-----------V- 293
F1.AR.02.ARE933 ------TC-----------F-I-M--------H------K------------------------L---S---I-----------------X-----------------------------------------------------------------------------V- 291
F1.BE.93.VI850 -----------------------M-----------V--------------------------------T---L-----------------------------S--------K-------------------------------------------K--K---------V- 291
F1.BR.07.07BR844 -----------------------M--------------------------------------------M-------------R-----------------N--R--------------------------------N----I-------------K------------L- 297
F1.CY.08.CY222 ------T----------------M--------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------KE-----------L- 291
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---Y--T----------------M-------------------------------------------------D--------R--------------------------------------------------------I---------------KE-----------L- 291
F1.FI.93.FIN9363 -------------------V---M--------------------------------------------T----D--------R------------------------------------------------------------------------K------------V- 290
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------------------M--------------------------------------------T----D-------------------I-------------------------------------------------------------KE-----------L- 293
F1.RO.96.BCI_R07 ------T----------------M--------------------------------------------T---AD---------------------------------------------------------------------------------KE-----------L- 291
F1.RU.08.D88_845 -----------------------M-----------------------------R-----------M--K---------------------------------S------------------C---------------------------------KE------------- 291
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---Q-------------------M-----------------------------R--------------T-------------R------------------------------------------------------------------------KE------------- 290
F2.CM.97.CM53657 ---Q-------------------M-------------S------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------KE------------- 291
G.BE.96.DRCBL -S-KR-----------I------M-----------------------------R--------------T---N--------------------I---------R--------------------P------G---Q-R------------------N-----------T- 290
G.CM.10.DEMG10CM008 -E-K-------------------M--------------------------------------------T-------------R----------I-----------------------------------------Q--------------------S-----------V- 290
G.CN.08.GX_2084_08 -E-K------------I------M--------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------R------------------N------------- 295
G.CU.99.Cu74 ---K------------I------M------------------------------I-------------TD--AD-------------------I-------------------------------------------------------------K------------T- 287
G.ES.09.X2634_2 ---KR-----------I------M--------------------------------------------T------------------------I--------------------------------------------------------------S------------- 295
G.GH.03.03GH175G ---K------------I------M-----------------------------RI-------------T---KD---------------------------------------------------------------R------------------S------------- 291
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protease end p66, p51 RT start M41L D67N D110 catalytic site
K70R

B.FR.83.HXB2 ICGHKAIGTVLVGPTPVNIIGRNLLTQIGCTLNFPISPIETVPVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEKIKALVEICTEMEKEGKISKIGPENPYNTPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELNKRTQDFWEVQLGIPHPAGLKKKKSVTVLDVGDAYFSVPLDEDFRKYTAFTIPSIN 291
G.KE.93.HH8793_12_1 -S-K------------I------M--------------------------------------------T-------R----------------I---R----------------------------------------------------------S-----------T- 289
G.NG.09.09NG_SC62 -E-K--------R---I------M-------------------------------------K---E--T---M--------------------I---------------------------------------------I----------------N------------- 290
G.PT.x.PT3306 ---KR-----------I------M--------------------------------------------T------------------------I------------R------------------------S------------------------S-----------L- 290
G.SE.93.SE6165_G6165 -S-K-----I------I------M-----------------------------R--------------T---K---E----------------I---------------------------------------------------------------------------- 288
H.BE.93.VI991 -F-K-------------------I---M-----L----------T-----------------------T---L--------------------I------N--R------------------------------------S-----G-------H-------------T- 289
H.BE.93.VI997 ---K-------------------I-----------------------------R--------------T---M--------------------I----------------------------------------------S--------------K-------------- 289
H.CF.90.056 ---K-------------------I--------------------------------------------T-------------R-------S--I----------------------------------------------S--------------KE------------- 290
H.GB.00.00GBAC4001 ---K-------------------I--------------------T-----------------------T-------------R----------I------------------------------------------N-----------------Y-------------T- 289
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -E-K-------------------M---L--------------------------I------R---E--TQ--E----------------------------------#----------------------------------------------Y--------------- 288
J.CM.04.04CMU11421 -E-K-XX----------------M---L-------X---------------X---------X------T---L-----------X------------------------------X----X-X--------------X--------X---------X------------- 287
J.SE.93.SE9280_7887 -E-K-------I-----------M---L--------------------------I-------------TQ--A---E-----RV----------------------------------------------------------------------Y--------------- 289
J.SE.94.SE9173_7022 -E-K-------I-----------M---L--------------------------I-------------TQ--A-L-E-----R-----------------------------------------------------------------------Y--------------- 289
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---Q-------------------M---------------------------------------------------------------------------------I------------P------------------------------------K-------------- 291
K.CM.96.96CM_MP535 ---Q----------------------------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------K-------------- 291
01_AE.AF.07.569M -W-K-------------------M---------------N----T-----------------------T---K-L-A----------------I--------------------------------------------------------------S-----------T- 291
01_AE.CN.09.1119 ---K------------I------M---L-----------D----T-----------------------T---K-----------------------------------------------------------------------------------S-----------T- 291
01_AE.HK.04.HK001 ---K-------------------M---------------D----------------------------T---K---E----------------------------------------------I-------------------------------KX------------- 288
01_AE.JP.x.DR0492 ---K------------F------MM--------------D----T-----------------------T---K---E-----------------------N-DR----------------------------------------------------N-----------L- 291
01_AE.TH.04.BKM ---K-------------------M---L-----------D----T-----------------------T---K---E-----------------------------------------------------------A-------------------S------------- 290
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ---K-------------------M---------------D----T-----------------------T---K---E----------------I-------G------------------------------------------------------S-----------T- 287
01_AE.TH.90.CM240 ---K-------------------M---------------D----T-----------------------T---K---E-------------------------------------------------------------------------------S------------- 296
01_AE.VN.98.98VNND15 ---K-------------------M---------------D----T-----------------------T---K----------------------------G------------------------------------------------------S------------- 290
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ---KR------------------M--------------------------------------------T---M--------------------------------------------------I-------------------------------KE------------- 293
02_AG.ES.06.P1261 ---K-------------------M-------------S------------------------------TD-------------------------------------------------------------------------------------KE----------XV- 291
02_AG.FR.91.DJ263 ---K-------------------M--------------------------------------------T--------------------------G---R--------------------S----------------------------------K------------T- 291
02_AG.GH.03.03GH181AG ---KR---S--------------M--------------------------------------------T---L--------------------I-------G-----------------------------------------------------K------------V- 291
02_AG.LR.x.POC44951 ---K-------------------M---------L-----K----------------------------TD--A--------------------------------------------------------------E---------------------------------- 291
02_AG.NG.x.IBNG ---K-------------------M--------------------------------------------TD-------------------------------------------------------------------------------------K------------V- 291
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---K--M-S------------K-I-------------------L--------------------L-H-TD--A-------------------------R---------------------------------------------------------------------V- 291
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---K--V----------------M--------------------------------------------T-------R----------------I-------G-----------------------------------------------------K-------------- 291
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---K-------------------M-----------------------K--------------------TD------------------------------------------------------------------------------------Y-------------V- 291
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---K-------------------M---L----------------T-----------------------TD--K------------------------------------G---------------------------------------------Q------------T- 291
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---K-------------------M---L----------------------------------------T----D-------------------I-------------------------------------------------------------PE-----------T- 290
05_DF.BE.x.VI1310 ---Q----------------------------------------------------------------T----D--------R----------I---------R-----------------------------------I---------------KE------------- 291
06_cpx.AU.96.BFP90 ---K------------I------M--------------------------------------------T---K------------------------------------------------------------------------------I----K-----------T- 293
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------------------L----------------------------------------TA--D--------T-----------I-----------------------------------------R------------------Y-------------T- 291
08_BC.CN.06.nx2 ---K-------------------M---L----------------------------------------TA--D--------T----D------I-------------------------------------------------------------K-------------- 287
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---Q-------------------M------------------------------I-------------T---A----------------------------------------------------------------------------------K------------V- 290
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---Y----------------------------------------------------------------T---K---------R----------I------------------------------------------------------------Y--------------- 290
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -E-K-------------------M--------------VD----------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------S------------- 289
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------I---------------L----------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------A----------CV- 291
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -E-K-------I-----------M--------------------------------------------T---K----------------------------------------------------------------------------------K------------V- 298
14_BG.ES.05.X1870 ---K------------I------M------------------------------I-------------I-------R----------------I-------------------------------------S------------------------S------------- 290
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---K-------------------M---L----------------------------------------T---K---E----------------I-------------------------------------------------V------------S------------- 290
16_A2D.KR.97.97KR004 --EKR------------------M-V-L----------------------------------------T---K--------------------------------------------------------------M---------R--------H-------------T- 291
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------KE------------- 291
18_cpx.CU.99.CU76 ---KR------------------M--------------------------------------------T------------------------I-------------------------------------------------------------PE------------- 289
19_cpx.CU.99.CU7 ---Q----------------------------------------------------------------T----D-------------------I--------------------------------------------------------------S------------- 290
20_BG.CU.99.Cu103 ---K------------I------M---------------D---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 287
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------------------------------------Q-----------------------T---MD--------R----------I--------------------------------------X---------------------S--------------- 290
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---K-------------------M--------------------A---------I-------------T---K--------------------I------------------------------------------------------------Y-G-----------T- 291
23_BG.CU.03.CB118 ---K------------T------M--------------------------------------------------L-------------------------N-------------------------------------------------------E------------- 287
24_BG.ES.08.X2456_2 ---K------------I------M-----------------------------------------------------------------------------------------------------------S-----------------------K------------L- 287
25_cpx.CM.02.1918LE -S-K------------I------I--------------------------------------------T---ND--------R----------I----------------------------------------------S--------------KE-----------T- 290
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---K-------------------M--------------V----------------------------IT---N----------V---------I-------------------------------------------------------------KE------------- 289
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---K------------------------------------------------------------------------------R--------------R-----------------------------------------I---------------K-------------- 289
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------T----------------M-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------KE------------- 291
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------------------M--------------------------------------------M-----------------------------------------------K--------------------------------------KE-----------V- 291
31_BC.BR.04.04BR142 ---K-------------------M---L----------------------------------------T---N---R-----------------------------------------------------------N-------------------S------------- 297
32_06A1.EE.01.EE0369 ---K-------------------M---------L-------------------R-----------R--T------------------------I-------------------------------------------------------------K---R---------- 291
33_01B.ID.07.JKT189_C ---K-------------------M--------------------------------------------I---------------------------------------------------------------------------------------S------------- 291
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------I-----------------L----------------------------------------A---A--------------------I------------------------------------------R------------------K-------------- 291
35_AD.AF.07.169H ---K-------------------M---------------D----R-----------------------T------------------------I-------------------------------------------------------------K-------------- 290
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---K------------I--V---M--------------------A-----------------------T---A------------------------R---------------------------------------R-----------------K-------------- 291
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---K-------------------M---------------N----S---------------S-------T---N---------RV---------I-------------------------------------------R------------------S-----------T- 289
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --D--VT----I---------------L----------------------------------------M---AD------------------------------------------K------------------R---------X---------K-------------- 295
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------A------------------------------------R--------------L---A-L-EA------------------------------M-L-------------------------N--------------I--H-E-----------V- 294
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------------D---------------------------------------------T-------------------------------N--R---------------------------------------------------KE------------- 291
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------------------------L----------------------------------------K----------------------------------------------X---------------------------------------K------------T- 295
43_02G.SA.03.J11223 -E-K------------I------M-------------------------------------A------T---L--------------------I-----------------X----------------------X---------------------S-----------T- 290
44_BF.CL.00.CH80 -------------------------------------------------------------G------I--------------------------------------------------------------------------------------KE-----------T- 291
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---K----A--------------M--------------------------------------------T------------------------I------N------------------------------------------------------K-------------- 289
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------------------M---------------D-------------R--------K-----T---A----------------------------------------------------------------R-----------------Q------------V- 291
47_BF.ES.08.P1942 ---K----------------------------------------------------------------I-------------------------------------------------------------------------------------Y-E-----------T- 290
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------------------------------------------------------------------M------------------------------------------------A-------------------R--S--------------K------------V- 291
49_cpx.GM.03.N26677 -E-K--V----------------M---L----------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------N------------- 289
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------------------------------------------------------------------------------------I-------------------------------------------------------------K-------------- 291
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---K-------------------M---------------D----------------------------I----------X--------------------------------------H-------------------------------------S-----------V- 291
53_01B.MY.11.11FIR164 ---K-------------------M---L-------X---N----------------------------T---K---E----------------I-------G------------------------------------------------------S------------- 291
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------------------------L--------------------N----R--------------I-----L-------------------------N--R------------------------------E----M----------------------------V- 291
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---KR------------------M---------------D----------------------------T---K---E----------------------------------------------------------R--------------------S-----------R- 291
O.BE.87.ANT70 -E-REVQ----------------I--GL-----------AP-------------------SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------G-----------------E-----------G---Q-Q-------------C---P------------V- 287
O.CM.91.MVP5180 VQ-KEVQ------------L---I--GL-----------AP-------------------SR---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G---QRQ-------------C---P------------V- 287
O.CM.98.98CMA104 -E-REVQ----------------I--GL---------S-AP---R---------------SK---E--TA--Q---Q-----RV---------I----------------------K--------------G-----Q-------------C---P------------V- 287
O.FR.92.VAU LE-REVR------------L---I--GL-----------TP-------------------SR---E--T---K-L-Q-----R----------I-------G-----------------------------G---Q-Q-------K-----C---PE-----------V- 288
O.SN.99.99SE_MP1299 -E-REVL----------------I--GL-----------AP-------------I-----SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G---Q-Q-------------C---P------------V- 287
O.US.10.LTNP -E-REVQ----------------I--GL-----------AP-------------I-----SR---E--TA--R---Q-----R----------I-------------------------------------G---Q-Q-------------C---P------------V- 287
O.US.97.97US08692A -E-REVQ----------------I--GL-----------AP-------------I-X---SK---E--TA--Q---Q-----R-X--------I------------X------------------------G-X-Q---------------C---P---P--------V- 287
N.CM.02.DJO0131 -Q-R--V----------------F-----------------------------R-------A---E--RQ--A---Q-----R----------I----------------------------------------Q----------------C----------------T- 296
N.CM.04.04CM_1015_04 -Q-R--V----------------F---------------K---------------------A---E--R-------------R----------I---R-------------------------------------Q---------------C----------------V- 298
N.CM.06.U14842 -Q-R--V----------------F-------------------------------------A---E--R-------------R----------I-----------------------------------------Q---------------C---P------------V- 299
N.CM.95.YBF30 -Q-R--V------------------------------------------------------T---E--R-------------R----------I-----------------------------------------Q---------------C---K-------------- 298
N.CM.97.YBF106 -Q-R--V----------------F-----------------------------R-------A---E--R-------------R----------I-------------------------E---------------Q------X--------C---K-------------- 298
N.FR.11.N1_FR_2011 -Q-R--V----------------------------------------------R-------A---E--R-------------R----------X---R-X-----------------------X-X-------X-----I-X---------C---KE------------- 298
P.CM.06.U14788 -E-RQVYX----X----------I--L-----S-------I------A-----R------SK---E--RA--Q---Q----T-----------I-------GS-----------------------X----G--Q-X----I---X-----X---P------------V- 288
P.FR.09.RBF168 -E-REVY----X-----X-----I--L-----S----S--I--XX--A-X------X--XSX---E--RX--Q---Q----X-----------I--------SX-----X---------------X-----G---XX--------------C---P------------V- 287
CPZ.CD.06.BF1167 -A-KTVKTK--I-----------V-R-L---------TV-I-K----E------------SR---E--T---ENLRA----IEV--D------I------------------------------------------R-VI-----------I---PE-Q---------V- 294
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -E-K-ITS---------------V--KL-----------D--K-F---------------SK---E--T---K--------------------I-------------------------E-------------------------------C---P----F--------- 290
CPZ.GA.88.GAB1 -E-R-VV----------------I---L----V----S----------------------SA------T---Q--------------------I---------------------------------------------------------C---K-------------- 289
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -GNKEVRA-----D--L------I-Q-L---------KV-V-K-E--Q------------SK---E--T---STL-------A----------I--------S--------------------L------------R-V------------I---P------------L- 286
CPZ.US.85.US_Marilyn -E-R--Q-S--------------I-------------S-K----R--------R-------A------T---Q--------TRV---------I-------------------------------------------R-------------C---KE-----------V- 293
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polymerase motif T215Y

K219Q

B.FR.83.HXB2 NETPGIRYQYNVLPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIVIYQYMDDLYVGSDLEIGQHRTKIEELRQHLLRWGLTTPD.KKHQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDSWTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQLCKLLRGTKALTEVIPLTEEAELELAE 460
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------------------------------Y-AK----I--------------------A------A---S--F----.--------------------------N----E---------------------A----K--------A----D-VT----------- 460
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -------------------------A----------T---E---------------W--E---A------A---S--F----.--------------------------Q----------------------------------------A----DIVT----------- 460
A1.ES.06.X2110 ------------------------------------LK--E-I--------------------A------A---S--F----.-------------------------------------------------------V--K-------------DIVTM---------- 460
A1.IT.02.60000 -----X---------------------------X--X------------X---X---------X----X-X---X--FX---.--------X-----------------M--D-------------------------L-IK--------A----DI-T--K-------- 460
A1.KE.06.06KECst_001 -----V------------------------------AR--E-----------------------------A---S-------.-------------------------------E---------------------A----K---R----A----DIVT----------- 457
A1.RU.11.11RU6950 ------------------------------------LK---------------------------V----A---S--F----.--------------------------M--D----------------------------K--------A----DIVT----------- 460
A1.RW.07.pR463F ------------------------------------S-----I---------------------------A---S--F----.--------------------------M--------------------------A----K--------A----D-VT----------- 460
A1.SE.95.SE8538 ---------------------S--------------SK--E-I---------------------------A---S-------.--------------------------N----E---------------------A----K--------A----DIVT----------- 460
A1.TZ.01.A341 ------------------------------------SK--E-----------------------------A---S--F----.-------------------------------E---------------------A----K--------A-----IVT----------- 460
A1.UA.01.01UADN139 ---------------------S--------------LK--E-----------------------------A---S--F----.--------------------------M--D-------------------------------------A----DIVT----------- 460
A1.UG.07.p191845 ------------------------------------SK----I--------------------A------A---S--F----.--------------------------K----EH----------------------V--K--------A-V--DIVT----------- 461
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----V------------------------------S----------------------------V--------S-------.--------------------------Q--D-----------------------S-------------A----D-V------------ 459
A2.CD.97.97CDKTB48 --------------------------------D---AR--EM-----------------D---A------A------F----.--------------------------K--------------------------A------------------DIV---R------E- 453
A2.CM.01.01CM_1445MV -----V----------------------I-------TK--E-I--------------------A------A------F----.--------------------------K--------------------------A--Q-K---R----A----DIV---R------E- 460
A2.CY.94.94CY017_41 -----V------------------------------SK-TELI----------------S---V------A---K--FY---.--------------------------K--------------------------A----K--------A----DIVT--K------E- 460
B.AR.04.04AR143170 ---------------------S-----------------------------------------A---D--------------.--------------------------E--------------------------S-------------A------V------------ 460
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------X-------------------------E---------X-------------------------------.-----------------------------------------------------A---XK---------------------------- 460
B.BO.09.DEMB09BO001 -----------------------------------------L---------------------A----------K--F----.Q-------------------------M--------------------------A----K--------A------------------- 460
B.BR.06.06BR1119 ------------------------------------Q---E-----------------M----I----------K--F----.--------------------------------------------------------------------------V--SA-------- 460
B.CA.07.502_1191_03 -------------------------Y----------------------------------E-------------K--F----.----------------------------------------------------------T---------------V---T-------- 460
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -------------------------A--------------E-----------------------------------------.--------------------------K-------------------------------K---R-----------V---A-------- 465
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------------------------------K---------------L--------E-------------K--FC---.------------------N----------------------------------S----K---------------V---R---I---- 460
B.CO.01.PCM001 -----V-------------------C---------------------------------------V----E---K--FA---.--------------------------I-------------------------------K---------------V--SA-------- 460
B.CU.99.Cu19 -------------------------C--------------E---------------------------------K--F----.--------------------------------------------------------------------------V---A-------- 463
B.CY.09.CY266 -------------------------C--------------EL--------------------------------K--F----.----------------------------------------------------------K--------A-------T--R-------- 460
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----A-------------------Y---------------------------------------------------F----.--------------------------E-----------------------------------------------V------------ 460
B.DK.07.PMVL_011 -----------------------------R----------E------------------E--------------K--F----.---------------------------------------------------------IK-----I---------V------------ 460
B.DO.05.05DO_160884 --------------------------------D----------------------------------X--E------F-X--.--------------------------Q---XE---------------------A----------I---------VT----------- 462
B.ES.09.P2149_3 --------------------------------K--K----EL---------------KL------------------F----.-----------------------------------------------------A----K---------------V---A-------- 460
B.FR.08.DEMB08FR002 ---------------------------------------------------------------I----------K--F----.--------------------------K--------------------------A----K--------A-S----------------- 460
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------------------------------------------------------A-------------F----.--------------------------E----------------------------------------A-------T----------- 460
B.HT.05.05HT_129389 ------------XX----------------------X--------------------X-X---X------X------XX---.--------------------------XX-X-X---------------------S----K---------------V------------ 459
B.JM.05.05JM_KJ108 -----X-------------------Y-----------------------------------------Q--A---K--F----.--------------------------M--------------------------A----K---R-----------V------------ 459
B.JP.05.DR6538 -------------------------C--------------E---------------------------------G--F----.-----------------------------------------------------A----K--------A-----I-V----------- 460
B.KR.07.07KYY4 ------K---T---R------P-------------------M------------------HLKI------PL-----F----.--------------------------M--------------------------A----K---------------V------------ 460
B.NL.00.671_00T36 ----------------------------------------------------------M-----R---------K--FD---.--------------------------------X-X----------X---------------------------IV---A-------- 470
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------------------------------------E-----------------------------------------.--------------------------M------------------------------------------------------------ 464
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------------------------------------E-I--------------------N-V--------K--F----.-----------------------------------------------------A----K---------------------------- 461
B.RU.11.11RU21n --------------------------------D-------E-----------------------------K-----------.-----------------------------------------------------A-L-----------A----------A-------- 464
B.TH.07.AA040a_WG11 -----------------------------------------------------------E---A-V----E-----------.--------------------------E--------------------------------E------------------V-------- 460
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------------------------------------X---V-------------------A------E---K-------.--------------------------E--------------------------A--------------------V---R---I---- 459
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------------------------R---------------------------------I-V-----------F----#-----------------------------------------------------A--------------------V---K-------- 460
B.UA.01.01UAKV167 -----------------------------R-----------------------------------------------F----.--------------------------K--------------------------A----K---------------V------------ 467
B.US.11.ES38 ----------------------------------------E----------------------A----------K--F----.--------------------------M--D-E--------------------------KH-------A------V--SK-------- 464
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------------------------------------E-----------------LE-----V----------------.--------------------------Q-------------------------------K---------------V---K-------- 460
B.VE.10.DEMB10VE001 -----V-------------------A--------------E----------------------N-------------F----.--------------------------K--------------------------A----K-----IK-V-S----V------------ 460
B.YE.02.02YE507 -----------------------------------------------------------E-------K---------F----.--------------------------E--D----------------------------K--------A-------Q--K-------- 461
C.AR.01.ARG4006 ---------------------S----X---------A---E----------------------A---K--E---K-------.--------------------------Q-------------------------------K-------------DIV---A-------- 456
C.BR.07.DEMC07BR003 ------------------------------------A---E----------------------A------E---K--F----.------------------------S-Q-----------------------------R----------A----DIV------------ 456
C.BW.00.00BW07621 -----------------------------R------T---E----------------------V------R---K--F----.--------------------------Q----ED----------------------------------A----DIV------------ 456
C.CN.98.YNRL9840 -----------------------------R------A---E----------------------A------E------F----.--------------------------Q----------------------------------------A----DIV------------ 456
C.CY.09.CY260 -A-----X-----------------C----------A--------------------------X------X---K--FX---.--------------------------Q----E----------------------------------------DIV------------ 463
C.ES.07.X2118_2 -------------------------C---R------A---E----------------------A------E------F----.--------------------------Q----N------------------------Q-K--------A----DIV------------ 456
C.ET.02.02ET_288 ------------------------------------AK--E-----------------------------E---K--F----.--------------------------Q----E--------------------------K--------A----DIV------------ 462
C.GE.03.03GEMZ033 ------------------------------------TR---M---------------------A------E---K--F----.--------------------------Q---EE-----------------------------------A----DIV------------ 456
C.IL.98.98IS002 ---------------------S--------------A---E-------------------K--A--D---E---K--F----.--------------------------Q---------------------------------------------DIV------------ 460
C.IN.03.D24 -------------------------C----------A---EL---------------------A------E---K--F----.--------------------------Q----E----------------------------------------DIV------------ 464
C.KE.00.KER2010 ------------------------------------AK--E----------------------A------E------F----.--------------------------Q--D--------------------------R--H------------DIV------------ 456
C.MM.99.mIDU101_3 -----------------------------R------A---E-----------------------------E---K--F----.--------------------------Q-------------R--------------------------A----DIV------------ 456
C.MW.93.93MW_965 -----------------------------R------A--------------------------A------E-----------.--------------------------Q----------------------------------------A----DIV------------ 457
C.SN.90.90SE_364 ---------------------S--------------A---E------------------M---A-V-K--E---K--F----.--------------------------Q--D-E---------I-------------------------A----D-V------------ 452
C.SO.89.89SM_145 -------------------------C---R------AK--E----------------------A------E---K--F----.--------------------------Q----------------------------------------A----DIV------------ 467
C.TZ.02.CO178 ------------------------------------A---E----------------------A------E------F----.--------------------------Q---------------------------------------------DIV------------ 456
C.US.98.98US_MSC3018 ----------------------------I-------A---E----------------------A------E---K--F----.--------------------------Q-------------------------FS------------------DIV------------ 454
C.UY.01.TRA3011 ------------------------------------A---EV---------------------A-V----E---K-------.--------------------------Q----------------------------------------A----DIV------------ 456
C.YE.02.02YE511 ------------------------------------A---E------------------K---A-V----E---K--F----.--------------------------Q--D-------------------------------------A----DIV------------ 454
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ------------------------------------A---E----------------------A------E---K--F----.--------------------------Q--N-E---------------------A----K-------------DIV------------ 456
C.ZM.02.02ZM108 -------------------------C----------TK--E----------------------A------E---K--F----.-------------------------------E---------------------A-------------A-S--DIV------------ 451
D.CD.83.ELI ----------------------------------------EM-------------------------K--E------F-R--.------------------------S-K----E--------N--ER------------------------------------------ 459
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------------------C---------K----EL----------------------------E---K-------.--------------------------T--------------------------A--Q-KH-------A------V------------ 465
D.CY.06.CY163 -------------------------C---------K----EL---------------------A---K--E-----------.--------------------------T----EN----------------------------------A-----IV------------ 459
D.KE.97.ML415_2 -------------------------------------R--EM---------------------S------E---K--F----.--------------------------Q----E-------------------------------C--------D-V------------ 459
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------------------E----------------------A---K--E---K-------.--------------------------T----E---------------------A----K--------A----------K-------- 459
D.SN.90.SE365 --------------------Q---------------NK--E-----------------------------E------F----.-------------------------VE----E---------------------A----KE-------A-----IV----A------- 465
D.TD.99.MN011 -----T-------------------C------D-------EL---------------------A---K--E---K-------.--------------------------T----E--------------------------K---R----A-T----V---K-------- 461
D.TZ.01.A280 ----------------------------------------E-----------------------------D---K--F----.--------------------------K----E---------------------S----K--------A----------K-------- 461
D.UG.08.p191859 -------------------------C--------------E------------------E---I------E---K--F----.--------------------------E----E------------------------T-KH---C---A------V------------ 460
D.YE.02.02YE516 -------------------------C--------------EL-------------------------K--E-----------.--------------------------T--Q-EN-------------------------K---R----A----D-----R-------- 461
D.ZA.90.R1 -------------------------C-------------------------------------A------E------F----.--------------------------K----E------------------------------------------V------------ 459
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -K----K------------------C----------TK-Q-----------------------A------E---K--F----.------------R-------------Q--N-E---------------------A-------------A----DIV---A--K----- 462
F1.AR.02.ARE933 -------------------------C----------TK---M----------------------------K---T--F----.--------------------------Q-------------------K-----------K--------A----DIV---A-------- 460
F1.BE.93.VI850 -------------------------C----------MK--------------------------------E------F----.-------------H------------Q--N-----------------------------P-------A----DIV---A-------K 460
F1.BR.07.07BR844 --------------------------------D---TK-------------------------A--D---E---K--FI---.E------------------G------Q--D----------------------------K--------A----DIV---A-------- 466
F1.CY.08.CY222 ------------------------------------VK-------------------------I------A---K--F----.--------------------------Q--D---------------------------I---------A----DIV---A----K--- 460
F1.ES.11.DEMF110ES001 -------------------------C------D---AK--GL---------------------A------D---K--F----.--------------------------Q--D----------------------------K--------A----DIVT--A-------- 460
F1.FI.93.FIN9363 -------------------------C----------TR--------------------------------E---K--F----.--------------------------Q--D------D-------------X----------------A----DMV---A--N----- 459
F1.FR.96.96FR_MP411 ------------------------------------AK--------------------L----M------E---K--F----.--------------------------Q------------------------------IK--------A----DIV------------ 462
F1.RO.96.BCI_R07 -------------------------Y----------TR----I---------------L----A------T---K--F----.--------------------------Q--N----------------------------K--------V----DIVT--A-------- 460
F1.RU.08.D88_845 -------X------------------------K---TK-------------------K-------V----D---K-------.--------------------------Q--D-E--------------------------K--------A----DIVT--A-------- 460
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------------------------H------AK--E-----------------------------G------F----.--------------------------Q----S------------------------R-KHI------A-T--D-VS--A-----M-- 459
F2.CM.97.CM53657 ------------------------------------VK--E-----------------------------E------F----.------------------------A-Q--D-S------------------------R-KH-------A----D-V---V-----M-- 460
G.BE.96.DRCBL ----------#..-----------------------T---E----------------------A------E------F----.--------------------------Q--N-EN-------------------------K-----I--A----DIVSM-A---M---- 456
G.CM.10.DEMG10CM008 -------------------------C---R-------K--EM---------------------A------E---K--F----.--------------------------Q--D-E--------------------------K-----I--------IV---A-------- 459
G.CN.08.GX_2084_08 ----X----------X-------------X------IK--EM----------------T----A------D------F----.--------------------------K--DXEX------------------------IK--------A----DIV----------T- 464
G.CU.99.Cu74 ----------------------------------------E-E--------------------A----------S--F----.--------------------------Q--D-E--------------------------K--------A----DIV------------ 456
G.ES.09.X2634_2 -A-----------------------C------K---IK----E--------------K-----A------K---S--F----.--------------------------Q--D----------------------------K---R----A----DIV------------ 464
G.GH.03.03GH175G ----------------------------I-------TK-------------------------A-V----E---K--F----.--------------------------Q--D-E--------------------------KH--R----A-----IVS--A---M---- 460
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B.FR.83.HXB2 NETPGIRYQYNVLPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIVIYQYMDDLYVGSDLEIGQHRTKIEELRQHLLRWGLTTPD.KKHQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDSWTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQLCKLLRGTKALTEVIPLTEEAELELAE 460
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------------------P--------------IK--EM---------------------A--K---E------F----.--------------------------Q----E-----------------------------------A----DIV---A-------- 458
G.NG.09.09NG_SC62 ------------------------------------TK--EL---------------------A----------K--F----.----------------------I---K--D-ED--------------------S----K--------A----DIV------------ 459
G.PT.x.PT3306 -------------------------G----------RK--E------------------E---A------K---S--F----.--------------------------Q--D-E--------------------------K--------A------V---A-------- 459
G.SE.93.SE6165_G6165 -----V-----------------------R------AN--EM---------------------A------E---K--F----.--------------------------Q--D-E--------------------------TH-------A----DIVS--A---M---- 457
H.BE.93.VI991 ----------------------------------------EVI--------------------E------A------F----.Q------------------------VK-------------------------------K---X----A-----IV---K-------- 458
H.BE.93.VI997 ----------------------------------------E-I--------------------A------A------F----.-------------------------VK----------------------------------------A----D-V---K-------- 458
H.CF.90.056 --------------------------------A---E---EM---------------------A------A---K--F----.------------------------TVK---------------------------N---K--------A----DI----K-------- 459
H.GB.00.00GBAC4001 -------------------------N--------------EM---------------------A------A---K--F----.------------------------TVK----------------------------------------A----DI----T------E- 458
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------------------------C----------AK--EV-----------------E---K------E------F----.-------------------------VQ----E--------------------------K-------------DIVA--A-------- 457
J.CM.04.04CMU11421 ----XX----X--------------C----------TK--XL-----------------E---A--X--XE-X-K--F----.-----------------------X--Q----EX------XX-----------X---R-K-M------A-S--DIV---X-------- 456
J.SE.93.SE9280_7887 -------------------------C------K---ER--E------------------E---R--K---E---K--F----.--------------------------Q----ED-------------------------K------K-A----DIV---R-------- 458
J.SE.94.SE9173_7022 -------------------------C------K---ER--E------------------E---R--K---E---K--FY---.--------------------------Q----ED------------------------IKE----I--A----DIV---R-------- 458
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------------------------C----------RK---M-L-------------------A------E------F----.--------------------------Q--D----------------------F-----K--------V----DIV---A-------- 460
K.CM.96.96CM_MP535 -----V-------------------H----------IK--EM-------------------P--------E---K--F----.--------------------------Q--D----------------------------K--------V----DIV---A-------- 460
01_AE.AF.07.569M -----------------------------------KIK--E-----------X-----------------A---S--F----.-------------------R------E--------------------------A----X--------A----DIV---X-------X 460
01_AE.CN.09.1119 ------------------------------------IK--E----------------------I------A---S-------.-------------------R------E--------------------------A---IK--------A----DIV------------ 460
01_AE.HK.04.HK001 ------------------------------------AN--E-I--------------------I------A---S--F----.-------------------R------E--------------------------A---IK---R----A----D-V------------ 457
01_AE.JP.x.DR0492 -------------------------C---------KTK--EM---------------------A------A--WS--FF---.W--------H----------------E--------------------------A----K--------A----DIV------------ 460
01_AE.TH.04.BKM -------------------------C----------IK--EM---------------------A------A---S--F----.-------------------R------E--------------------------A----K--------A----DIV------------ 459
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------------------------------------IK--EMI--------------D-----A------A---S--F----.-------------------R------E--------------------------A----K--------A----DIV------------ 456
01_AE.TH.90.CM240 ------------------------------------IK--EM-----K----------------------A---S--F----.-------------------R------E--------------------------A----K--------A----DIV------------ 465
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------------------------------IK--E-----------------------------A---S--F----.-------------------R------E---R----------------------A----K--------A----DIV------------ 459
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -------------------------A----------TK--E----------------------A------A---E--F----.--------------------------Q--D-----------------------A----K---R----A----DIVT----------- 462
02_AG.ES.06.P1261 -------------------------A----------IK--E----------------------A------S---K-------.--------------------------Q--------------------------A---IK-----I--A----DIVT----------- 460
02_AG.FR.91.DJ263 -------------------------A---N---HY-IK--E-M----------------E---A------E---K--F----.--------------------------Q--------------------------A----K--------A----DIV------------ 460
02_AG.GH.03.03GH181AG -------------------------A----------TN--EL---------------------A------E------F----.--------------------------T----N---------------------A----K--------A----DIVT----------- 460
02_AG.LR.x.POC44951 -------------------------A----------TK--EM---------------------A---Q--D---K--F----.--------------------------Q--------------------------A--R-K--------A----DIVT----------- 460
02_AG.NG.x.IBNG -------------------------A----------TK--E----------------------A------G---K--F----.-------------------------VE--------------------------A---IK---R----A----DIVA----------- 460
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------------------A----------TK--EL---------------------A------E---K--F----.--------------------------Q-------------------------------K-------------DIV------------ 460
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------K------------------A----------AK--EM------------------------Q---E---K-------.--------------------------K--------------------------A-------------A-----IVT----------- 460
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------------------------A----------IK--E----------------------A------A---K--F----.--------------------------Q--D-----------------------A-------------A----DIVT----------- 460
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------------------------E-----------------------E-----E------F----.-----------------------------------------------------A-------------A----------A-------- 460
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------------------------C----------FK--E----------------------A------E------F----.--------------------------QPA-----------------------------K--------A----DIV---T-------- 459
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------------C--------------EV---------------------A--K---E---A--F----.--------------------------Q--D----------------------------K---------------------------- 460
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------------------------I-------IK--E----------------------A------E---K-------.--------------------------Q--D-E-----------------------------------A----DIV---A-------- 462
07_BC.CN.98.98CN009 -----------------------------------------------------------------------------F----.--------------------------Q----------------------------------------A----DIV------------ 460
08_BC.CN.06.nx2 -A-----------------------C--------------------------------------------E---K--F----.--------------------------Q---------------------------------------------DIV------------ 456
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------------------------------IK--E----------------------A--K---E---K--F----.--------------------------Q--D-E---------------------A----K--------AR---DIVT----------- 459
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------------------------------QM---------------Q--H-TI------G---K--F-A--.----------------------L---Q--K-N-----------------------------------A-V--DIV------------ 459
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------------------------------T---E----------------------E-V----K------F----.--------------------------E--D-EC------------------------I--------------DIV---A-------- 458
12_BF.AR.99.ARMA159 -----T-----------------------------------------------------------------------F----.----------------------------------------------------------K---R---------------K-------- 460
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------------------C----------T---E----------------------E-V----R------F----.------------------------A-Q--D----------------------------K--------A----DIVS--T-------- 467
14_BG.ES.05.X1870 ------------------------------------RK--EM---------------------A------K---N--F----.--------------------------Q--D-E--------------------------K--------A----DIV---V-------- 459
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------------C-----------K--EM----------------------------A---S--F----.-------------------R------E--------------------------A----K--------A----DIV------------ 459
16_A2D.KR.97.97KR004 -----V----------------------------------E----R------------------------N---K--FY---.------------E-------------K--------------------------AE---K--------A----DIV---K------E- 460
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------------------------------------L--------------------------------K-------.--------------------------I-------------------------------K--------------IV---K-------- 460
18_cpx.CU.99.CU76 -------------------------------------E--E---------------------------------K--F----.--------------------------Q-------------------------------K-----I-------DIV---V-------- 458
19_cpx.CU.99.CU7 --------------------------------D-------E---------------------------------K--F----.--------------------------S----E-----------------------------------A------------------- 459
20_BG.CU.99.Cu103 ----W-----------------------------------G---F----------------------------WK--FY---.--------------------------Q--D--------------------------------------------V---T-------- 456
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------------------------EM----------------------------E-----------.--------------------------K----E------------------------------------------------------- 459
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------------------------R--D---AK--E------------------E---I--D---A---S--F----.--------------------------Q--N-----------------------A-------------A------V------------ 460
23_BG.CU.03.CB118 -------------------------C--------------EL---------------------A----------K--F----.----------------------------------------------------------K---------------V---A-------- 456
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------------------C------X-------EL---------------------A----------K--F----.---------Q---------------------E------L----------------------------A------V---T-------- 456
25_cpx.CM.02.1918LE --------------------------T-----GT--AK--E-----------------------------E---K--F----.--------------------------K--------------------------A--Q----------A----DIV---V-------- 459
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----V------------------------------A---E----------------------A------A---K--F----.--------------------------K----EN--------------------A----K--------A----DIVT--K-------- 458
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------------------C----------T---E----------------------A------A---K--F----.--------------------------Q----E--------------------------K---R----A----DIVS----------- 458
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------------R-----------------------------------V--------E--F----.-------------------------V------I-------------------------K---------------V------------ 460
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------------------------------------------------------EK----------------F----.-----------------------------------------------------A----K---------------V---K-------- 460
31_BC.BR.04.04BR142 --------------------------------------------------------------------------K--FD---.--------------------------E--D-E----------------------------------------DIV------------ 466
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------------------------------------EM---------------------V------E---K--F----.--------------------------E--D-E-----------------------------------AR---DIV---A-------- 460
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------------------R---R------IK-------------------D------------A---N--F----.--------------------------E-------------------------------K--------A----DIV------------ 460
34_01B.TH.99.OUR2478P -------------------------C---------------M----------------------------D------F----.--------------------------E--------------------------A----K--------A----DIV-----X------ 460
35_AD.AF.07.169H ----------------------------I-----------E-I--------------------I------A---K--F----.--------------------------T----E----------------------------------------DIVS----------- 459
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------------------------A----------TK--E----------------------A------K---N--F----.--------------------------Q-----N--G-----------------A----K--------A------V------------ 460
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------------------------C----------A---E----------------------A------D---K--F----.--------------------------Q--D--I--------------------A--------R---------D-VTK-K-------- 458
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------------------------Q----------------------E-----------------F----.----------------------------------------------------------K---------------V------------ 464
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------C------------------------------E------V-----A-----K---A---------W---FY---.---------H----------------M-------------------------------K---------------V---A-------- 463
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------------C------D---AK--EL----------------------------E---K--FF--E.Q-------------------------M--D-------------------------------------A----DIV---T-------- 460
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----------------------X--------X-X-----E-----------X----------I------------------.--------------------------Q--------------------------A----K---------------V------------ 464
43_02G.SA.03.J11223 --------C---------------------------TK--E------V----------L----A------E---X--F----.--------------------------Q--D-E--------------------------K---R----A----D-VT----------- 459
44_BF.CL.00.CH80 -----V--------------------------------------------------------------------K-------.----------------------------------------------------------K---R----P------V---R---I---- 460
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------------------------------TR--EM---------------------A------E---K--F----.Q-------------------------Q--D-E---------------------S----K--------A----DIVL--A------E- 458
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------------------C----------AK--E-----------------------------N---K--F----.--------------------------Q--N-E------------------------R-K--------A----DIVS--A-------- 460
47_BF.ES.08.P1942 --------------------------------------------------------------------------K-------.----------------------------Q---N-----------------------------R---------DIV---K-------- 459
48_01B.MY.07.07MYKT021 --A----------------------C--------------E-I---------------------------A---N--F----.--------------------------Q-------------------D------A--Q-K-------------DIV------------ 460
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------------------------T#--E-----------------------------A---K--F----.--------------------------Q--D-EA-------------------------K-----I--A----DIV---A-------- 457
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------------------------D---------I----------------E-----V-----------F----.--------------------------E--------------------------A----K---------------V------------ 460
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --A----------------------C----X----------------------------------------------F----.-------------------R------E-------------------X------A--XXK--------A----D-V------------ 460
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------------------------------IK--E-----------------------------A---S--F----.-------------------R------E---R----------------------A----K--------A----DIVQX-X-------- 460
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------------------------C---------------------V-----A--------------------S--FF---.Q-------L----------R------E--------------------------A----K--------V----DIV---A-------- 460
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------------------------------------------E-------------------------------K-------.--------------------------A--------------------------A----K--------A----DIV------------ 460
O.BE.87.ANT70 --------------------------------D---RD--ELE-C------------PLTE--KR--L--E--YQ--F----.------------------------S-Q--N--V---------I----------Q--R--E----I----S----V--SR------E- 456
O.CM.91.MVP5180 -----V--------------------------D----S--EVE----I---------PLAE--KRV-L--E--YQ--F----.--------------------------Q--D-EV--------------------Q--R-KE----I----S----V--SK------E- 456
O.CM.98.98CMA104 -----V--------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YK--F----.--------------------------Q--D-EV---------I----------Q--R--E----I----S----V--SK------E- 456
O.FR.92.VAU -----V--------------------------D----N--ELE--------------PLAE--KRV-L--K--YK--FY---.---------Q----------------Q--D-EV--------------------H--R-KE----I----S----V--SK------E- 457
O.SN.99.99SE_MP1299 --------------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F----.--------------------------Q--N-EE--------------------Q--R-KE----I--A-S---IV--SK------E- 456
O.US.10.LTNP -----V--------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-S--E--YQ--F----.--------------------------Q--N--V---------I----------Q--R-KE----I----S---IV--S-------E- 456
O.US.97.97US08692A ----------------------------I---D----D--ELQ-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F----.--------------------------Q--N-EV---------I----------Q--R-KE----I----S----V--SK------E- 456
N.CM.02.DJO0131 -------------------------------------KH-E-I-------------S-LA---ETV----S---K--F----.------------------------T-K---Q-V-------------------------K---R-I---------VNF-K-------- 465
N.CM.04.04CM_1015_04 -----------------------------T-X-----KH-E-I--------------DLA---ETV----G---K--F----.--------------------------K-----T-------------------------------I---------VTF---------- 467
N.CM.06.U14842 -----V-------------------------X-----KH-E-I---------------LA---EAVQ---D---K--F----.-------------------------VK----EV-------------------------K---R-I---------VNF-Q-------- 468
N.CM.95.YBF30 --------------------------T---------EKH-E-I---------------LA---EAV-D--D---K--F----.--------------------------K-----V-----------------------R-K-----I---------VNF---------- 467
N.CM.97.YBF106 -------------------------------------KH-E-I----------------A---ETV----G---K--F----.--------------------------K----EV-------------------------K-----I---------VTF-Q-------- 467
N.FR.11.N1_FR_2011 -----V--------------------T----------KHSE-I---------------LT---EAV----G---K--F----.--------------------------K-----V-------------------------KH--R-I---------VNF-K-------- 467
P.CM.06.U14788 -D---LX-VX-------------X-H---------X-S--EVE-X-----X-----XPLSE--QRV-KX-X--YV--F----.-X-------------------X----K----E------------------------R-KE-X--I---XS----VXF-R------E- 457
P.FR.09.RBF168 -------------------------Y----------ESX-EVE--------------PLSE--QRV-K--E--YV--F----.-------------------------------EA-----------------------R-KEX---I----S----VA--R------E- 456
CPZ.CD.06.BF1167 --R--K--C-T--------------Y------D----KH-E-DV-------------TAEK-KEVVQ---N--KA---E---.--Y-EK------------E-----Q-K---PET-----------------------RT-E----I--V-G--D-VQ--A------E- 463
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------------------S--------------TKH-E-I--------------P-EE--KRV----A---K--F----.------------------------Q-K---QEV------------------------IK-----I--A-G----VA--P-------- 459
CPZ.GA.88.GAB1 -----V---------------S--------------EK----T----------------D---K-V--------K--F----.--------------------------Q----EV---------I--------------IK-----I----K--D-V---P-------- 458
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -N---K-F------------------------D----KH-EVDV------------YSEEE--KLMK-------A---E---.--Y-EK------------------N-T---PEQ----H---------------A---TKE----I--V-G--DPVE--R------E- 455
CPZ.US.85.US_Marilyn --------------------------------D-----H--VI--------------NLEK--E-V-L---Y--T--F----.----E---------------------Q--Q-EI------------------------IK-----IK-A------VNF-H---M--E- 462
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B.FR.83.HXB2 NREILKEPVHGVYYDPSKDLIAEIQKQGQGQWTYQIYQEPF.KNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGK.TPKFKLPIQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAETFYVDGAANRETKLGKAGYVTNRGRQKVVTLTDTT 628
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------------------E----------D-----------.----------K-S-X----R--A-V---VVM--------.-------------D---MD---------------------------D---------------------------D------IS--E-- 628
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------D-----------E-V-------PD-----------.---------KKGS------R---AV---VA---------.----R----R----A--M----------------------------D--I----------------------I-DK-----IS--E-- 628
A1.ES.06.X2110 ---------------------V-------D-----------.----------K-S------R--A-V---VVM--------.A----------------MD---------------------------D--A------------------------D-------S--E-- 628
A1.IT.02.60000 ------D-------------V--------D-----------.---------KRGS----------AV---V----------.I---R---XR----A--M--------------------------------------------------------D-------P--E-- 628
A1.KE.06.06KECst_001 ------D----A-----------------D-----------.----------K-S------R--A-V---TAM--------.-----------------MD---------------------------D--A----------S-------------D-------S--E-- 625
A1.RU.11.11RU6950 -----R-----L--------V--------D-----------.---------KKGS----------AV---VA---------.----R---------A--M-----------------------------------------------RI-------D-------P-NE-- 628
A1.RW.07.pR463F ------D----------------------D-----------.----------K-S------R----V---VAM--------.-----------------MD---------------------------D-VE----------S-------------D-------S--E-- 628
A1.SE.95.SE8538 ------A----------------------D-----------.----------K-S---------A-V---VVM--------.-----V-----------M----------------------------D--A------------------------D-------S--E-- 628
A1.TZ.01.A341 ------D-------------V--------D-----------.----------K-S-----------V---VVM--------.I----------------MD---------------------------D--A------------------------D-------S--E-- 628
A1.UA.01.01UADN139 ---L----------------V--------D-----------.---------KKGST---------AV---VA---------.----R---------A--M------------------------------------------------I-------D---K---P--E-- 628
A1.UG.07.p191845 ------D-----------E----------D-----------.----------R-ST-----R--A-V---VVM--------.--R----------D---MD---------------------------D---------------------------D------ISI-E-- 629
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------N---------A------------D-----------.---------KK-S-----------V---VV---------.-----------------M-C--------------------------D--L------------------------D-------P--E-- 627
A2.CD.97.97CDKTB48 ------D-------------------------S--------.---------KRKST---------------A---------.I---R--------------W-------------------------T---A------------------------D-----I-P--E-- 621
A2.CM.01.01CM_1445MV ------N-------------T--------D-----------.---------KK-TT---------------VM--------.----R----------------------------------------Q----------------------------D-----I-S--E-- 628
A2.CY.94.94CY017_41 ------T----------------------D-----------.---------KR-ST----I-----------M--------.-----------------A-------------------------------A------------------------D-----I-S--E-- 628
B.AR.04.04AR143170 ---------------------V-V----H------------.---------K------------A------A---------.I---R--------------------------------------------I-------------D----------D-----A-P----- 628
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------------------------------------.-------------T--------------------I----.----RX----------------------------------------D-------------X-X--X----X---XK-X---------- 628
B.BO.09.DEMB09BO001 -----------------------L-----------------.----------T------------------V---------.--------------------------------------------------------------------------D------IS-P--- 628
B.BR.06.06BR1119 ----------------------------L------------.-------------------R--V----------------.I----------------V-------------------------------M------------------------DK------------ 628
B.CA.07.502_1191_03 -----R----------T------L-----------------.-----------------------------A---------.--------------------------------------------------------------------------DK-----IN----- 628
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ---------------------------------W-------.-----------------------------A---------.----R------------A--------------------------------------I------D--V-------D-------S----- 633
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------------------------E-----------Y.-------H---------------------A-Q-------.----R---------A------------------------------------------------D----------D-------S-E--- 628
B.CO.01.PCM001 -----------------------L--------S--------.-------------T---------------A---------.--------------A------------------------------------------------D--S-------D-------S----- 628
B.CU.99.Cu19 --------------------V--------------------.-----------KS----------------AM--------.--------------A--MD-------------------------------------------------R-----D--K----S----- 631
B.CY.09.CY266 ----------------------------N------------.-----------------------------A---------.----R--------------------------------------------L----------------I-------G-------S-S--- 628
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------------------V--------------------.-----------------------------A---------.--------------A--M--------------------------------------------------------D-------S-A--- 628
B.DK.07.PMVL_011 -----------------------L---D-----------Q-.---------K---T---------------A---------.----R---------A----------------------------------I----------------V-------D-------S----- 628
B.DO.05.05DO_160884 -----------------------------D-----------.------------S----------------A---------.--------------A---D------------------------------IE-----------------------D-------S----- 630
B.ES.09.P2149_3 -----------------------------------------.----------I------------------S---------.----R------------MD-------------S---------------------------S--D----------D-------S----- 628
B.FR.08.DEMB08FR002 --------------------V--V----D------------.-----------------------------A---------.----R---------A----------------------------------------------S------------D------ISID--- 628
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------V-------N------------.---------K-------------------A---------.--------------A-----------------------------------------------------------D-------S-A--- 628
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------H------V-----.-----------------------------A--G------.I---R--------DI-----------------------------------------------------------D-------S----- 627
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------------L-----------------.-----------------------------SI-C------.--------------A--M------------------------------------------S-----I-------DK-----IS----- 627
B.JP.05.DR6538 -----------A--------V--V-----------------.-----------K-----------------A---------.--------------A--M-------------------------------------------S------------D-------H-A--- 628
B.KR.07.07KYY4 ------T---------------------L------------.-----------------------------A---------.----R---------A-----------------------------------------------------------D-------P----- 628
B.NL.00.671_00T36 ----------------T------------------------.---------KV------------------A---------.--------------A-----------------------------------------------------------D------IPIK--- 638
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------A------N----V-----------------.---------K--------------V----S---------.----R---------A----------------------------------M------------------------D-----A-P----- 632
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------------V-----X--------------.----------T------------------A---------.----R-------------D------------------------------I----------------S-------D-------SM---- 629
B.RU.11.11RU21n --------------------V--L-----------------.-----------------------------A---------.------------------------------------------------------------------------I-DK------S----- 632
B.TH.07.AA040a_WG11 -------S---------------V----L-----X-----Y.-------------V----I---A------A---------.--------------A----------V-----------------------E-V-----------------------K------------ 628
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------------------------S--------.-------X--S--------R---------AG--------.I-----------------D------------------------------I------------------------DK------S----- 627
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------Q----A--------V------------------T-.----------T------------------A---------.--------------A----------------------------------I------------------------DK------S----- 628
B.UA.01.01UAKV167 -----------------------V---E-------------.---------K-------------------AI--------.----R------------M---------------------------T----------------------------D-------S----- 635
B.US.11.ES38 ----I------------------------------------.---------K--S--------------------------.I---R--------------------------------------------L----------S-------------D-------N----- 632
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------------------------------------.----------V------------------A--G-I---R.I-R--------------I---------D----------------------------------------------D-------PI---- 628
B.VE.10.DEMB10VE001 ------------------E----L----N---S--------.----------TKS----------------A---------.----R---S-----A------------------------------T--------------S-------------D------I--A--- 628
B.YE.02.02YE507 ----I-------------E----------------------.---------------------------------------.I---R--------------------------------------------P----Y----------R---------K------S----- 629
C.AR.01.ARG4006 ---------------------------E-------------.---------K--T------R---------AQ---I----.----R---------S---D------------------------------T----------------M-------D-----I-A----- 624
C.BR.07.DEMC07BR003 ----------------------------E------------.---------KT-T------R---------AQ--------.----R---------S---D-----------------------------------------------M-------D-----I-P--E-- 624
C.BW.00.00BW07621 ----------------------D-----ND-----------.---------K--T----------------SR--------.----R-------------D---------------------------D-L--V-----------D--I-------DK--R--I---E-- 624
C.CN.98.YNRL9840 ---------------S-------------D---------S-.---------K--T----------------AM--------.----R-------------D---------------------------D--A-V--------------I-------D---K-I-S--E-- 624
C.CY.09.CY260 ----------------------------ED-----------.---------KV-T----------------AK-C------.----R-------------D------------------------------A-------------D--I-----I-D-----I-S-NE-- 631
C.ES.07.X2118_2 ----------------A-----------H------------.---------K--T----------------AM-C------.----R---L----D----D--------------------------------------------X--I-------D-----IX--NE-- 624
C.ET.02.02ET_288 ----------------------------DD-----------.---------KR-T-------L--------AL--------.I---R-------------D------------------------------A----------------I-------D-----I-S--E-- 630
C.GE.03.03GEMZ033 ----------------------------HD-----------.---------K--A----------------AM--------.----R-------------D------------------------------A-V---------S------------D-----II-I-E-- 624
C.IL.98.98IS002 ---------------------V------HD-----------.---------K--T----------------AM--------.----R---------A---D------------------------------A------------------------D-----I-S--E-- 628
C.IN.03.D24 -------S--------A-E----------D-----------.---------K--T------R---------AM--------.----R---------A---D-----------------------R--T---A----------------I-------D--K--I-S--E-- 632
C.KE.00.KER2010 --A-------------------------HD-----------.---------K--T----------------A--------R.----R-------------D---------------------------D--A----------------V-------D-------SISE-- 624
C.MM.99.mIDU101_3 -----------A-----------------D-----------.---------K--T----------------AM--------.----R-------------D---------------------------D--A-V--------------I-------D---K---S--E-- 624
C.MW.93.93MW_965 ------------------E---------HD-----------.---------K-KS-----------T----AM--------.----R-------------D------------------------------A----------S-----I-------DK------S--K-- 625
C.SN.90.90SE_364 ------------------E---------HD-----------.---------K--T----------------A---------.----R-------------D---------------------------D--I----------------I-------D-------SI-E-- 620
C.SO.89.89SM_145 ----------------------------HD-----------.---------K--T----------------AQ--------.----R--------------------------------------------A----------------M-----I-D-----I-S--E-- 635
C.TZ.02.CO178 -----R----------------------HD-----------.---------K--T----------------AM--------.----R---------A---D------------------------------A------------------------DK----IIS--E-- 624
C.US.98.98US_MSC3018 ---------Y------------------HD-----------.---------K--T----------------AM--------.----R------------AD-----Y---------------------D--A------------------------D-----I-S--E-- 622
C.UY.01.TRA3011 -----------A---------------D-------------.--------TK--T------R---------AL---I----.----R---------A---D------------------------------A----------------M-------D-----I-S--E-- 624
C.YE.02.02YE511 ----------------------------YD-----------.---------KI-T----------------AM--------.I---R-------------D-----------------------------M--V--------------M-------D-----I-S-NE-- 622
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ----------------------------ND-----------.---------KR-T---------------VAQ-C------.----R-------------D------------------------------I-----------S-D--I-------DK---------E-- 624
C.ZM.02.02ZM108 -----------A----------------HD-----------.---------K--T----------------AL--------.V---R-------------D------------------------------S----------------I-------D-------SI-E-- 619
D.CD.83.ELI ----------------------------H------------.----------------------A----R-S--------R.----R------------A-------------------------------I------------------------D-------P----- 627
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------------------------S---W-------.---------K---------R---------AM--------.----R---------A--R----------------------------D--A------------------------D-----A-SF---- 633
D.CY.06.CY163 ----------------------K------S---W-------.---------K-------------------AI--------.----R---------A--M-------------------------------I----------S-I-----------D-------PF---- 627
D.KE.97.ML415_2 -----------------------------D---------QY.---------K---------R---------AQ-C------.----R------------------------------------S-------A------------K-----------DK------SI---- 627
D.KR.04.04KBH8 -----------------------L-----------------.---------K---T---------------AQ-------R.----R---------A------------------------------R---I---------------R--R-----D------IP----- 627
D.SN.90.SE365 -----------------------------D-----------.---------KR-S----------K------Q--------.----R---------A--I--------------------------------------------------------D-----AIP----- 633
D.TD.99.MN011 -----R-----------------V---------W-------.----------IK-----------------SL--------.----R---------A--M-------------------------------M------------------------D-------PF---- 629
D.TZ.01.A280 -----R-T---A---------------E-------------.---------K---T---------------AL-G------.I---R--------------------------------------------I---------------R--------DK------S----- 629
D.UG.08.p191859 ----------------T-E--------------------QY.---------KT--I---------A-----AQ-C------.----R-------------D------------------------------A-V----------------------D-----I-SF---- 628
D.YE.02.02YE516 -----R-----------------V---------W-------.------------------------V----AQ--------.----R---------A--M-------------------------------I------------------------D-------PF---- 629
D.ZA.90.R1 ----------------------------D------------.----------T-----------A----NLS---------.----R-------------------------------------------------------------V-------D-------PF---- 627
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -K---------------------V----KE-----------.---------K--S----------------SQ-C------.--R-----------A--M---------------------------T---A----------SS----K-------D----RA-S--E-- 630
F1.AR.02.ARE933 ----------------------------------------L.------------S----------------AQ--------.--------L----D---ISI-------------------------T---A----------S-----K-------D-----A-P--E-- 628
F1.BE.93.VI850 -----R----------------------D---------N--.---------KV-S----------------AL--------RS-------L----D----D--------------------------T---A--D-------S-----K-------DK-K----S--E-- 629
F1.BR.07.07BR844 -----------A-----------------------------.---------K--S----------------AV--------.--------L----D----D--------------------------T---A--------------N-K-------D-----A-S--E-- 634
F1.CY.08.CY222 --------------------V-------------------C.---------K--S----------------VQ--------.I---------K---A-*ID--------------------------T---T----------S-----I-------D-------S--E-- 627
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----------------------V---------F-------.---------K--S----------------AL--------.I---R---L----D-------------------------------T---A----------S-----K-------D-----AIS--E-- 628
F1.FI.93.FIN9363 ---------------------PKL-------------R---.---------K--S----------------AL--------.--------L----D-------------------------------T---A----------S-----K-------D-------S--E-- 627
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------------------L-----------------.---------KT-S-----I-E--D----VAR-C------.S---R---------A---D--------------------------T---I----------S-----K-------D-----A-I--E-- 630
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------------------------------T-.---------K--S----------------A--C------.--------------A----------------A-------------T---A----------S-----Q-------D-----A-S--E-- 628
F1.RU.08.D88_845 ----------------------------------------Y.------X--K--S------R---------AV--------.-----------------A---------------------------T---PE---------S-----K-------DK----A----E-- 628
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------------------------HD----------H.---------KR-S----------DV----A--G-----R.V---R----------------------------------------TD----V----------------------D-------S--E-- 627
F2.CM.97.CM53657 -----------------------V----HD----------H.----------R-S-----------V----A--G------.V---R----------------------------------------T---L----------------I-------D-------P--E-- 628
G.BE.96.DRCBL -----------------------V----L------V----Y.---------KGGS-----------V----A--G-I----.I-------K-----V------------------------------T---P-V--Y-------------------DK---III---E-- 624
G.CM.10.DEMG10CM008 ------D----------------V----VE----------Y.---------KRGS-----------V----A----I----.I---R---R----DA---D--------D--------------R--T---P----Y-------------------D--K--IIS--E-- 627
G.CN.08.GX_2084_08 -------------------X---V----PD----------Y.---------KRGS----------------A----I----.V-------R-----V---D--------D-----------------T---X----Y-------------------DK----II-IQE-- 632
G.CU.99.Cu74 ------------------EI---V----ND----------Y.---------KRGS---------V-V----S---------.--------R-----V---D--------D--------------R--T---L----Y-------------------DK-K---I------ 624
G.ES.09.X2634_2 ------------------E----V----LD----------Y.---------KRGS-----------V---VS----I----.----R---RR-----------------D--------------R--T---A-----F-----S------------D--K---I--SE-- 632
G.GH.03.03GH175G ------------------E----V----LD----------Y.---------QRGST----------V----A--G------.V-------R-----V------------------------------T---P----Y-------------------DK-K--II---E-- 628
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B.FR.83.HXB2 NREILKEPVHGVYYDPSKDLIAEIQKQGQGQWTYQIYQEPF.KNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGK.TPKFKLPIQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAETFYVDGAANRETKLGKAGYVTNRGRQKVVTLTDTT 628
G.KE.93.HH8793_12_1 --#---------------E----V---E------------Y.---------KRGT-----------V----A---------.--------R-----V------------D--------------R--T---P----Y-------------------DK-K--II---E-- 625
G.NG.09.09NG_SC62 -----R---------S--E----V---EP-----------Y.-----E---KRGS-------E---V----SI--------.I---R---K----DV------------D--------------R--T---A----Y--------K------------EK--I--IQE-- 627
G.PT.x.PT3306 --------------E---E----V-----D-----V----Y.---------KRGS-----------V----A---------.----R---R-----V------------D--------------S--T---A----Y-------------------D--K--II-I-E-- 627
G.SE.93.SE6165_G6165 -----R------------E----V----LD----------Y.---------KRGS-----------V----A---------.--------R-----I---D-----------------------R--T---P----Y-------------------DK-K--II---E-- 625
H.BE.93.VI991 -----------A------E---------PD-----------.---------K--S-----------V----A---------.I---R--------------H---------------H---------T---E----Y-----------M-------D--K--I-S--E-- 626
H.BE.93.VI997 -----R----------------------PD-----------.---------K--N---S------------A---------.I------------------H--------*------H---------A---A----Y-----------I-------DK-K----A--E-- 625
H.CF.90.056 -----R--I---------------R----------------.---------K--T-----I----------S---------.I---R------------------------------H---------T---A----Y-I-----------------D--K----S--E-- 627
H.GB.00.00GBAC4001 -----R-----------------------E-----------.---------K--T-----I----------C---------.I---R------------------------------H---------T--------Y-----------I-R-----D--K--I-S--E-- 626
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------------SA-E----V----LD-----------.---------KR-T------R----V----SC--------.I---R-------------D------------II----------------M----------------I-------DK--------N--- 625
J.CM.04.04CMU11421 -K---X-----X----A-E----V----ED--X--------.---X-X---KR------------------AL--------.----R--------X----X--------------------------X---M----X----------XXXX---I-DK------X----- 624
J.SE.93.SE9280_7887 -K-------------SA-E----V----LD-----------.---------KR-S---------A-V----AL-A------.----R----R--------D------------------------------M----------S-----T-------DK------------ 626
J.SE.94.SE9173_7022 -K--------------ARE----V----LD-----------.---------KR-S---------SQV----AL-A------.----R-------------D------------------------------M----------S-----V-------DK-----I------ 626
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------------------H-----------Y.----------I-S-----------V---VAM--------.----R--------G-------------------------------T--------------------Q-------DK-----ISI-E-- 628
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------------------ND----------H.------------S----------------A--G------.----R----------------------------------------T---------------H----K-R-----D-------SI-E-- 628
01_AE.AF.07.569M ------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S-----------V----A---------.----R------------M----------------------------D-----X--------S------------X------I---E-- 628
01_AE.CN.09.1119 ------T-------------V--V-----D---------Q-.----------K-S------R----V----A---------.----R----R------------------------------------D--------------SK------------K----A-S--E-- 628
01_AE.HK.04.HK001 ------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R--A-V----V---------.A--------R-------M----------------------------D--------------S------------D-------S--E-- 625
01_AE.JP.x.DR0492 ------T-----------E-V--V-----D------F----.--------T-K-S------R----V----A---------.----R--L-----------------------------------------------------S--------------------S--E-- 628
01_AE.TH.04.BKM ------H-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A--G------.----R----G-------M----------------------------D--------------S--------------------S--E-- 627
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------N-----------E----V-----DR----------.----------K-S------R----V----A---------.--R-R------------M----------------------------D--A-----------S------------D-------S--E-- 624
01_AE.TH.90.CM240 ------T-------------V--V-----D-----------.----------RGS------R----V---VA---------.----R----R-------M----------------------------D--------------S------------D-------S--E-- 633
01_AE.VN.98.98VNND15 ------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A---------.----R------------M----------------------------D--------------S------------D-------S--E-- 627
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ----------------A---V--------D-----------.---------KK-S-----------V---VA---------.----R----R----A--M-------------------------------L------------------------DK------SI-E-- 630
02_AG.ES.06.P1261 ----------------T------------D-----------.---------KR-S-----------V----A---------.----R------------M---------D------------------D---------------------------D-------S--E-- 628
02_AG.FR.91.DJ263 ----------------A------------D-----------.---------KR-S---------A-V---VV---------.----R----R----A--M---------D------------------D---------------------------D-------S--E-- 628
02_AG.GH.03.03GH181AG ----------------T---V--------D-----------.---------KR-S-----------L---VS---------.----R---------A--M----------------------------D--A----Y-------------------DK------S--E-- 628
02_AG.LR.x.POC44951 ------K---------T---V--------D-----------.---------KK-S-----I-----V---VA---------.----R----R---DA--M----------------------------D---------------------------DK------S--E-- 628
02_AG.NG.x.IBNG ----------------T---V--L-----D-----------.---------KK-S-----------V---VAM--------.----R----R-------M----------------------------D-------------------I-------D-------S--E-- 628
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------------T------------D-----------.---------KK-S-----------V---VA-----V---.----R----R----A--M----------------------------D--I------------------R-----D----N--S--E-- 628
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------------------V--------D-----------.---------KKKS-----------V--RVS---L-----.----R---------A--R----------------------------D-------------------------I-D-------P--E-- 628
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----------------T---V--------------------.---------KK-S------R----V---VA---------.----R----R---DA-------------------------------D-------------------R-------D-------S--E-- 628
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------V--------------------.----------L------------------A---------.------------------------------------------------------------------S-------D-------S----- 628
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------A----------------------------H.----------T-S------R---------AM-C------.----R--------D-------------------------------TD--A----------------Q-------D-------S-SE-- 627
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------------V----L------------.----------A--V--------A------A---------.----R---------I----------------------------------L----------------------I-DK----A-S--E-- 628
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------------------V----Y-----------H.----------IKS----------------AL--------.----R----------------------------------------T--------------------Q-------D----------E-- 630
07_BC.CN.98.98CN009 -----------I-----------------D-----------.---------K--T----------------AM--------.----R---------I---D---------------------------D----V--------------I-------D---K---S--E-- 628
08_BC.CN.06.nx2 -----------A------E----------D-----------.---------K--A----------------AM--------.I---R--------D----D---------------------------D--A----------------I-------D---K---S--E-- 624
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------------V--------D-----------.----------K-S------R----V---V----------.-----------------A----------------------------D--I------------------------------I-S--E-- 627
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------------------D----------H.---------KR-T----------------AQ-C------.--------------I---D--------D----------------------------------------------D----RAISI---- 627
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------S--S----V----LD-----------.---------KR-T------R----VI---C---------.I---R----R--------D------------------------------I----------------V-------D----------E-- 626
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------------------V------------F----.-----------------------------A---------.--------L----D-------------------------------T---AE---------S-K---K-------DK------S--E-- 628
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------E-E--V-------E----------Y.---------KRGS-----------V---VA---------.L-------R-----V---D--------D--------------R--T---L----Y-------------------D--K--II---E-- 635
14_BG.ES.05.X1870 --------------E---E----V----PD----------H.---------KRGS-----------V----A----X----.----R---R-----V------------D-----------------T--------Y--------------------K-K--II---E-- 627
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------A----A--------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A---------.----R------------M----------------------------D--------------S------------D-------S--E-- 627
16_A2D.KR.97.97KR004 ------D----------------V----PD-----------.---------KR-ST---------------VM--------.I---R----------------------------------------T---T------------------------DK----I-S----- 628
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------------------------------------.-----------------------------A---------.----R---L----D-------------------------------T---AE---------S-----K-------D-----A-S--E-- 628
18_cpx.CU.99.CU76 --------------------V-------YD-----------.---------KR-S---------V-V---VA---------.--------------------------------S--F---------T---A----------------I-------DK-----ISI-E-- 626
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------------V-----D-----------.---------K-------------------SL--------.I---R---------A--R-------------------------------M------------------------D-------S----- 627
20_BG.CU.99.Cu103 -----------------------------------------.-----------KS---------A------AQ--------.-----------------M--------------------------------------------------------D--K----S----- 624
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------------------D-----------.---------KK-ST---------------AM-A------.----R------------M--------------------------------------------------------D-----I-S--E-- 627
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----R-----------------------D-----------.----------K-S-----------V---VA--G------.----R---------A--M----------------------------D--I-----------S------------D-------S--E-I 628
23_BG.CU.03.CB118 ----------------------------L------------.-----------KST----------V----AQ--------.----R---------A--M--------------------------------------------------------D--K----S----- 624
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------------------L-----------------.---R-------KN----------------AQ--------.I---R---------A--M-H-------------------------------------------D----------D-------S----- 624
25_cpx.CM.02.1918LE ------N-----------E----V----D-----------Y.---------KGGS---------AA-----A--G------.I---R-------------D------------------------------I------------------R-----D-------S--E-- 627
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------D----------------------------------.---------KRKS---------A-V---V-M--------.----R--------D--------------------------------D--M------------------------DK---------E-- 626
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----R-----------------V-----D-----------.---------KR-C-----I---A-VM---A---------.--R-R-------------D--------------------------Q--------------------I-------DK---------E-- 626
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------V-------D-----------.----------T-----------------VA---------.I---T------------I------------------------------------------------Q-------D-------P----- 628
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----I-----------A-----------N------------.-------------T-------------------------.---------------------------------------------T---E----------S-----K-------D-----A-S--E-- 628
31_BC.BR.04.04BR142 -----------A-----------------D-----------.---------K--T------R----------L--------.----R----R--------D-----------------------------------------------M-------D-----C-S--E-- 634
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------------------V----ND----------H.---------KIKS----------------AM----V---.----R----------------------D-----------------T-----V--------------K-------D---------SE-- 628
33_01B.ID.07.JKT189_C -K----T-------------VV-V-----D-----------.----------KSS------R----V----A---------.-----------------M----------------------------D--M-----------S------------D-------S--E-- 628
34_01B.TH.99.OUR2478P ------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A---------.----R------------M----------------------------D--------------S----R-----I---------S--E-- 628
35_AD.AF.07.169H ---L-------A-----------------D-----------.---------KK-S-----------V---VAM--------.----R---------A--MD---------------------------D---------------------------D-------P--E-- 627
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------D---------------------ED-----------.----------K-S-----I----------A---------.I-------------I--M----------------------------D---------------------------D-------S--E-- 628
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -IL-V-------L-V-E-E---#L-----D------F--S-#---------KK-S------R--A-----VA----I----.----R----R----A--RD-----------------------------------------G-----Q-------DK----I-SF-E-- 625
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----R------------E-V--V----C------------.------------ST----------V----SV--------.--R-R---------A--M---------------------X-X---T---AE---------S-----T-------D-----A-S--E-- 632
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------------S-----------.----------T-S---------V-V---VSL--------.-------------D----------------------------E--T---I------------------------D-------S-E--- 631
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------------------H---S--------.---------KLK-T---------------A---------.----R---LR---D-------------------------------T---A----------------------I-D-------P----- 628
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----------------------------------------.--------G--------------------A--G-----R.I-X--------------I----------------------------D--------------------X------D-----A-S--E-- 632
43_02G.SA.03.J11223 -X-------X------T-E----------D-----------.---------KRGS-------E--QV---VA---------.----R---------------------------------R-------D----V------------S-Q-------D-------S--E-- 627
44_BF.CL.00.CH80 ------------------E----------C-----------.------------------I--------------------.----R---L----D-------------------------------T---A----------S---S-R-------D-----A-S--E-- 628
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----RR---------T---------------S-------Y.----------IKS---------------VAL--------.----R----------------------------------------T---A-V--------------K-------D-------S--E-- 626
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------------------L-----------------.---------K--S----------------SL--------.I-------L----D-------------------------------T---A----------S-----K-------D-----A-S--E-- 628
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------------------------.----------S--------R-------------------.----R----R--------D------------------------------I-------------------------K------S----- 627
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------N-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V---VA---------.----R----R--------------R---------------------D--I-----------S----R-------D-------S--E-- 628
49_cpx.GM.03.N26677 ----------------A-E----V----LD-----------.---------KR-------I---A-L--RVAI-G------.----R-------------D-----------------M---------D---------------------------DK------S--E-- 625
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------A--------V--------------------.----------V-------I----------A---------.I---R------------M---------------------------R---G------------------------D-------S----- 628
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------T-------------V--V-----D---------Q-.----------K-SS-----R----V----A---------.----R--------D--------------------------------D---------------------------------I-S--E-- 628
53_01B.MY.11.11FIR164 ------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A---------.----R-----------------------------------------D-------------------------I-D-------S--E-- 628
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------T---------------------L-----------Y.-----------------------------A---------.---------R---------------------------------------EE------------------------K--------P--- 628
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A---------.--R-R----------------------------------------------------------------------K------S----- 628
O.BE.87.ANT70 ---R--Q-------Q-D---WVN-----GE---------EH.--------T-QKAS----IR--A-VI--VSQ---I----.L------VTR-------AD-------------S----I----R--S---M----Y-------------------EQ-K--IIK-DE-- 624
O.CM.91.MVP5180 ---K----------Q-D---WVS---H-E------V--DEH.----------QKAS----IR--A-V---VSQ-A------.L---R--VTR-------A--------------S----I-------T-----------------N----------EQ-K-NIIK-EE-- 624
O.CM.98.98CMA104 ---R----------Q-D---WVSX----E---------DEH.--------T-QKAS----IR--A-VL--VSQ--------.L------VTR-------AD----------X--S----I----R--S---M--D----------D----------EQ-K--IIK-DE-- 624
O.FR.92.VAU ---K----------Q-D---WVN-----E---------DEH.----------QKAS----IR--ANVI--VSQ-A-I----.L------VTR-V-----AD-------------S----I----K--N---I-------------D--------I-EQ-K--IIK-DE-- 625
O.SN.99.99SE_MP1299 ---K----------Q-D---WVN-----W---------DEH.--------T-QKAS----IR--A-VL-RVSQ-A-I----.L-------TR-------AD-------------S----I-------S---M----Y--------D----------EK----IIK-EE-- 624
O.US.10.LTNP ---K----------Q-D--IWVN-----E----------EH.--------N-QKAS-----R--A-VL--VSQ--------.L---R---TR----S--AD----N--------S----I-------S---I----Y-------KT----------EQ-K--IIN-DE-- 624
O.US.97.97US08692A ---K----------Q-D---WVN-----E---------DEH.----------Q-AS---EIR--A-VL--VSQ-A------.L-------TR----A--AD-------------S----I-------R---I----Y--------N----------EQ-K--IIK-EE-- 624
N.CM.02.DJO0131 -----R--L-------G-E----------D----------Y.---------KR-S-----I---V-V---VA--G------.I------V---V--A---DN-------------------------T---T----Y-------K--------F--D--K----SIE--- 633
N.CM.04.04CM_1015_04 --------L-------E-E----------S---------SX.---------K-KS-----I-----V---VA---------.------XV---V--A----N-------------------------T---S----Y-------K--------F--D-------S-EN-- 635
N.CM.06.U14842 --------L-------E-E-V-------HD---------LY.----------RKA----EI---A-V---VA---------.-------V---M-------H---S---D-----------------T---C----Y----------R-----F--DK------SIA--- 636
N.CM.95.YBF30 --------L-------G-E-V------------------LH.---------K--S-----I---V-V-R-VA---------.----R--V---V--A---DH-------------------------T---S---------------------F--D-------SIA--- 635
N.CM.97.YBF106 --------L-------G-E---------------------Y.---------KX-S-----I-E-AAV---VA---------.-------V---V-------H-------------------------T---S----Y-------K--------F--D-------SIEN-- 635
N.FR.11.N1_FR_2011 -------TL-------G-E--------------------LH.---------K--S-----I---V-V-R-VA---------.----R--V---V--A----H-------D-----------------T---A----Y----------------F--D------ISIEN-- 635
P.CM.06.U14788 -K------------Q-E-E--VD-----A------VF--EH.----------QKAT----IR--AXVI--VSQ--------.L---R--VNRNV-----SD-------------S----I--------D--P-T---------------X------D-----IIK-EX-- 625
P.FR.09.RBF168 -K------------Q-E-E--VD-----E----------EH.----------QKAT----IR--A-VI--TSQ--------.L---R--VNRSM-----SD-------------S----I--------D--P-I---------------X------D---X-IIK-EG-- 624
CPZ.CD.06.BF1167 -KQ----T-Q-T----KEP-K-AV----K------V--KEN.QI--------NH-T---EL---AGV----G----I---R.V-V-Q--VT--V-QQ--SD---VS-------------I----N-LT--MPE---Y--------DS---------D--KSR-IE--E-- 631
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -Q---------A----E-E-----------------F---H.--------GKQ-A-----IR--A-T----A---------.----R--V---M--A--AD------------I-------------T---E----Y-----------R-------------IHS-E--- 627
CPZ.GA.88.GAB1 ----VST---------D-E---------NC------F---H.----------Q-S-----IR--A------A---------.----R--V---S--A--A-------------I----------S--T---PTTD-Y-----------T-------DK-K--IIS-EN-- 626
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -K-----K-Q-A----KLP-Q-AV---------------EG.---------KSP-T---EIR--AGLI---GN-------T.V---L--VT----SQ---D---V--V-----I-----IR---N-LSD--PE-------------S-K-------D---Y-TRE-EN-- 623
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------------E-E-V--V----RS------F--RH.----------Q-S-----IR--V-V----A---------.V-----LV---V-----S---------D--------------K--T-A-E-----------Q----K-------D-----II--EN-- 630
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B.FR.83.HXB2 NQKTELQAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQPDQSESELVNQIIEQLIKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAGIRKVLFLDGIDKAQD.EHEKYHSNWRAMASDFNLPPVVAKEIVASCDKC.QLKGEAMHGQVDCSPGIWQLDCTHLEGKVILVAVHVAS 796
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------H----------S--------------------R-----------K--G-D----S-------------------S---R-----------E.D--R------T---------II------C----.-------------------------------------- 796
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------H--H-------S--------------------R-----------E---------S-------------------K---R-----------E.---R------------H---I------------.------------------------------I------- 796
A1.ES.06.X2110 ------H----------S--------------------R-----------K--G-D----S-------------------S----I----------E.D--R----------------I------------.----------------M--------------------- 796
A1.IT.02.60000 ------H----------X--------------------R--A-V------K--E------S-------------------S---------------E.D--------K-----------------------.------------------------X-X-------X--- 796
A1.KE.06.06KECst_001 --Q---H--H-------S--------------------R-D-----K------G-D----S-------------------S---------------E.---R----------------I------------.-------------------------------------- 793
A1.RU.11.11RU6950 ------H--H-------S--------------------R----I--K---K--E--R---S-------------------N---R----E------E.---------K----------I------------.------------------------------I------- 796
A1.RW.07.pR463F ------H--L-------S--------------------K---K--D----K--G-D----S-------------------S---------------E.--------------------I-------N----.----------------M--------------------- 796
A1.SE.95.SE8538 -----VH--H-------S--------------------S-----------K--G-D----S-------------------S---------------E.---R-----------------I--------N--.----------------M--------------------- 796
A1.TZ.01.A341 ------H--C-------S--------------------K--L-I------K--G-D----S-------------------S---------------E.D--R------Q---------I------------.-------------------------------------- 796
A1.UA.01.01UADN139 ------H--H-------S-------------------------I--K---K--E--R---S-------------------D---R----E------E.---------K----------I------------.------------------------------I------- 796
A1.UG.07.p191845 ------H--H-------S--------------------R-----------K--Q-D----S-------------------S------------R--E.--------------------I-------Q----.------------------------------I------- 797
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------H----------P--------------------R--A-I------K--E--R---S-------------------S---R-----------E.D-D-------T---------I------------.----------------------------I--------- 795
A2.CD.97.97CDKTB48 ------H----------S--------------------S-----------K--E--R---S-------------------C---------------E.-------------H------I-----------W#R---------------------------I-V------- 789
A2.CM.01.01CM_1445MV --R---H----------S--------------------R-----------E-----RI--S-------------------S---------------E.---R---------H------I------------.------I------------------------------- 796
A2.CY.94.94CY017_41 ------H------------------------------ER----I------K--E--R---S-------------------S---------------E.---R---------H-------------------.-------------------------------------- 796
B.AR.04.04AR143170 ----------------E------------------H--K-----------E-----------------------------N----I------NE--E.D-------------X----XI------------.-------------------------------------- 796
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------H-------S--------------X-----K------S------------------------------------X-------------E.D--R------T----------------------.-V----I-------------X-------I--------- 796
B.BO.09.DEMB09BO001 -----------------------------------I--K------S--------------------------------------------------E.D---------T----------------------.----------------------------I--------- 796
B.BR.06.06BR1119 ---------H----------------------------K----I-S----------------------------------T---R-------N---E.------N-------------II-----------.----------------------------I--------- 796
B.CA.07.502_1191_03 ---------H----------------------------K------S----------------------------------N---RI----------E.D-D----------N-------------------.----------------------------I--------- 796
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ----------------E------------S--------K----I-S--------------------------------------------------E.--------------------I------------.----------------------------A--------- 801
B.CN.10.DEMB10CN002 --------------------------------L-----K--------------G------------------------------------------E.D--R--T--------------------------.----------------------------I--------- 796
B.CO.01.PCM001 ---------H----------------------------K------S--------------------------------------------------E.D-------------------I------------.----------------V-----------I--------- 796
B.CU.99.Cu19 ---------H----------------------------K------S----------------------------------N----I----------E.D--R-------------I--------I-C----.----------------V-----------I--------- 799
B.CY.09.CY266 ---------H-----------VI---------------K------S--------------------------------------------------E.D------------N------I------------.-------------------------------------- 796
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---------H----------------------------K------------------I----------------------S---------------E.---------------------------------.----------------------------I--------- 796
B.DK.07.PMVL_011 ---------H----------------------------K----V------------R----------------K------S---------------E.-----------I-----M----------C----.----------------------------I--------- 796
B.DO.05.05DO_160884 -----------------------------------K--K------S--------------------------------------------------E.------N-----V----------R---------.-------------------------------------- 798
B.ES.09.P2149_3 ---------N----------------------L-----K---K--S-------N--R-----------------------N---R-------E---E.---R-----K-----------------------.----------------------------I--------- 796
B.FR.08.DEMB08FR002 --------------------------------------K-----------------------------------------S---R-----------E.--------------------I------------.-------------N--------------I----A---- 796
B.GE.03.03GEMZ004 ---------H----------------------------R----I-S----------------------------------S-----------E---E.--D------------------------------.----------------------------IV-------- 796
B.HT.05.05HT_129389 ---------H----------------------------K-----------E------I---------------------NT---R-----------E.----------------S------R---------.-------------------------------------- 795
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------------------------------K--------------Q--R-----------------------E-V-------------E.--------------------I------------.---------X---------------------------- 795
B.JP.05.DR6538 ---------H----------------------------K------S--------------------------------------------------E.---------------------------------.-I--------------------------I--------- 796
B.KR.07.07KYY4 ---------H----------------------------K------S-------N-A----------------------------------------E.------------V-------I------------.----------------------------I--------- 796
B.NL.00.671_00T36 ---------H----------------------------K------S----------------------------------T---------------E.------------------------------N--.----------------------------I--------- 806
B.PE.07.502_2649_wg8 --------------------------------------K----I------------------------------------------------E----.---------------------------------.----------------------------I--------- 800
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------------------------------S---R----I-------------------------------------------------R--E.------N--------------------------.-------------------------------------- 797
B.RU.11.11RU21n ---------H----------------------------K------S----------------------------I----------------------.---------------------------------.-I--------------------------I--------- 800
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------H----------------------------K------S----------------------------I---------------------E.---------------------------------.--------------------------E-I--------- 796
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------H----------------------------K----I-S---------------------------K------S---RI----------E.----------------------------C----.-I------------------------------------ 795
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------H----------------------------K------S----E---------T--------------------------------R--E.---------------------------------.----------------------------I--------- 796
B.UA.01.01UAKV167 ---------H----------------------------K------S---------------------------------------------------.---------------------------------.----------------------------I--------- 803
B.US.11.ES38 ---------N-------S--------------------K------SK------R------------------------------------------E.---------------------------------.----------------------------I--------- 800
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------H-------S--------------------K------S----------------------------------S---------------E.------N----------I-A-------------.-------------------------------------- 796
B.VE.10.DEMB10VE001 ---------H-------S---V----------------R------S----------R-------------------------V-R-------E----.-------------NE---------Q---N----.-I------------------------------------ 796
B.YE.02.02YE507 --------------------------------------K------S--------------------------------------------------E.----------------------------C----.------I------------------------------- 797
C.AR.01.ARG4006 ---------Q----------------------------K--------------Q------S-------------------S---R-----------E.D------------NE-----I------------.------T---------------------I--------- 792
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------Q-------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.D------------NE-----I------------.------T---------------------I--------- 792
C.BW.00.00BW07621 ---------Q-------P--------------------K---------------------S-------------I-----S----------------.-------------NE-----I------------.------I---------------------T--------- 792
C.CN.98.YNRL9840 ----------I------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.--------------------I--------G-Q-.----------------------------I--------- 792
C.CY.09.CY260 -----------------P--------------------K---G--S-------Q--R---S-------------I-----S---------------E.D-----------V-E------------------.-Q----I---------------------I--------- 799
C.ES.07.X2118_2 ---------H-------H--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.--------------E----XI------------.------I-----------------------I------- 792
C.ET.02.02ET_288 ---------Q-------S--------------------K----V------E-----R---S-------------------S---------------E.-------------NE-----I------------.----------------------------I--------- 798
C.GE.03.03GEMZ033 ---A-----Q-------S--------------------K--------------N--RI--S-------------------S---------------E.------N-------------I------------.----------------------------I--XX----- 792
C.IL.98.98IS002 ---------Q-------S--------------------K----I------------R---S-------------------S---------------E.D------------NE-----I------------.-------------------------------------- 796
C.IN.03.D24 -----------------S----------T---------K--------------N--R---S-------------------K---------------E.---R------------D-------------NQ-.-Q--------------------------I--------- 800
C.KE.00.KER2010 ---------Q-------S--------------------K--------------R------S-------------------S---------------E.--------------E-----I------------.------T---------------------I--------- 792
C.MM.99.mIDU101_3 ----------I------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.--------------------I----------Q-.----------------------------I--------- 792
C.MW.93.93MW_965 ---A-----Q-------S--------------------K----I---------N---I--S-------------------S---------------E.--------------E-----I------------.------I---------------------I--------- 793
C.SN.90.90SE_364 ---------Q-------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.--------------E-----I------------.------I---------------------I--------- 788
C.SO.89.89SM_145 ---------QI------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.--------------E--------R---------.----------------------------I--------- 803
C.TZ.02.CO178 ---------Q-------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.--------------E-----I------------.-Q----I---------------------I--------- 792
C.US.98.98US_MSC3018 ---------Q-------S--------------------K----------------GR---S-------------------K---------------E.---R----------E-----I-------C----.---------------------------Q---------- 790
C.UY.01.TRA3011 ---------Q----------------------------K-----------------R---S-------------------N------------R--E.D-------------E------I-----------.------T---------------------I--------- 792
C.YE.02.02YE511 ---A-----H-------S--------------------K---------------------S-------------------S---------------E.------N-------------I------------.------I---------------------I--------- 790
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ---------QI------P--------------------K-----------E-----R---S-------------------S---------------E.------N--------------------------.-Q----T---------------------I--------- 792
C.ZM.02.02ZM108 ---------Q-------S--------------------K----------------DR---S-------------------N---------------E.--------------E--------R---------.-------------------------------------- 787
D.CD.83.ELI ---------N----------------------------K-----------------------------------------Q---------------E.------N--------------------------.-------------------------------------- 795
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------N-------P--------------------K------S----------------------------------N----I------S----.--DR-----------------I-----------.----------------------------I--------- 801
D.CY.06.CY163 ---------N-------P--------------------K------SL---------------------------------R-----------S----.--D---N--------------I-----------.------------W------------------------- 795
D.KE.97.ML415_2 ---------N-V----------I---------------K--------------R------S-------------------N---------------E.------N--------------------------.-------------------------------------- 795
D.KR.04.04KBH8 ---------N----------------------------K------S----------------------------------N------------E--E.D-------------E-------------C----.-Q------------------------------------ 795
D.SN.90.SE365 ---------N-------S--------------------K----V-S----------------------------------K---------------E.------N--------------I-----------.------I------------------------------- 801
D.TD.99.MN011 ---------N-------S--------------------K----I-S----------------------------------S-----------SQ---.--D------------------------------.-I-------------------------QI--------- 797
D.TZ.01.A280 ---------N------------I---------------K------S----------------------------------S---------------E.D--R---------------S--------C----.-------------------------------------- 797
D.UG.08.p191859 ---------N----------------------------T---------------------S-------------------N---R-----------E.------N-----------------------E--.------L--------E---------------------- 796
D.YE.02.02YE516 ---------N-------S--------------------K----V-S----------------------------------S-----------NQ--E.D-D--------------I---------------.-Q--------------------------I--------- 797
D.ZA.90.R1 ---------N----------------------------K------S----------R-----------------------Q---------------E.------N--------------------------.------------------------------I------- 795
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---A--H--Q-------S--------------------K----I---------Q------S------R-------------R---I----------E.---------------------------------.----------------------------I--------- 798
F1.AR.02.ARE933 ---A--K-VQ-------A--------------------K----------------------------------------------I----------E.D-----N--------------------------.-------------------------------------- 796
F1.BE.93.VI850 ---A-------------S--------------------K----I---------Q--R---S---------------------V--I----------E.------N-------------I------------.-------------------------------------- 797
F1.BR.07.07BR844 ---A-----QI------S-------------------------I----------------S-----------K-----------------------E.------N--------------------------.------R---------------------I--------- 802
F1.CY.08.CY222 ---A-----H-------S--------------------K------S----R--Q------S--------R----------N----I----------E.---------------------I--K------R-.--------------------------E-I--------- 795
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---A--H--QI------S--------------------K---------------------S-------------------S----I----------E.D-----N--------------------------.-------------------------------------- 796
F1.FI.93.FIN9363 ---A-----H-------S--------------------K--------------Q---I--S------------------------I----------E.------N--------------------------.----------------------------I--------- 795
F1.FR.96.96FR_MP411 ---A-----H-------S----------V---------K----I--K---K--Q--R---S---------------R--------I----------E.------N--------------------------.----------------------------I--------- 798
F1.RO.96.BCI_R07 ---A-----H-------S--------------------K--------------Q--RI--S------------------------I----------E.------N--K-----------------------.-----T-------------------------------- 796
F1.RU.08.D88_845 ---A-------------S-------X------------K--------------Q--R---S-------------------S---------------E.------N--------------------------.----------------------------I--------- 796
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------Q-------P-----------------L--K--------------Q------S-------------------T---------------E.----F-N--------------------------.-------Q--------------------I--------- 795
F2.CM.97.CM53657 ---------H-------S-----------------H--K--------------Q--R---S-----------------------------------E.---------------------------------.----------------------------I--------- 796
G.BE.96.DRCBL ---A--H--Q------QS--------------------R----I----------------S-------------------S---------------E.---R-----K----------I------------.----------------------------I--------- 792
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------N----------------------------K----I---------R------S-------------I-----T---------------E.---R--N------N------I------------.------I--------------------QI--------- 795
G.CN.08.GX_2084_08 ---A--H--Q-------S--------------------R-------X------X---I----------------------S---------------E.---R----------------I------------.----------------------------I--------- 800
G.CU.99.Cu74 ---------Q-------S--------------------R---------------------S-------------------T---------------E.---R----------------II-----------.----------------------------I--------- 792
G.ES.09.X2634_2 ---A-----QI------S--------------------R---------------------S-------------------S---------------E.---R--N--------------------------.----------------------------I--------- 800
G.GH.03.03GH175G ---A-----Q------KS--------------------R---------------------S-------------------N---------------E.---R----------------I------------.------L---------------------I-I------- 796
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p66 RT, p15 Rnase H end p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 NQKTELQAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQPDQSESELVNQIIEQLIKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAGIRKVLFLDGIDKAQD.EHEKYHSNWRAMASDFNLPPVVAKEIVASCDKC.QLKGEAMHGQVDCSPGIWQLDCTHLEGKVILVAVHVAS 796
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------Q-------S--------------------R---------------------S-------------------S---------------E.D------------------HI---------H--.----------------------------I--------- 793
G.NG.09.09NG_SC62 ------H--Q-------P--------------------R----I----------------T------------K------S---------------E.D--R----------------I------------.----------------------------I--------- 795
G.PT.x.PT3306 ---------Q-------S--------------------R----I------------R---T-------------------S---------------E.---R--------------L-I------------.-------------N--------------I--------- 795
G.SE.93.SE6165_G6165 ---A-----Q------RS--------------------R--A------------------S-------------------S---------------E.---R--N-------------I------------.----------------------------I-I------- 793
H.BE.93.VI991 --------------E--P--------------------K-----------E------F--S-------------------S---------------V.Q-------------------I------------.----------------------------I--------- 794
H.BE.93.VI997 --------------------------------------K-----------E---------S-------------------S---------------E.A--R--N-------E-----I------------.-------------------------------------- 793
H.CF.90.056 --------------------------------------K-----------E---------S-------------------S-V-------------E.---R--N----V--------I------------.---------------------------Q---------- 795
H.GB.00.00GBAC4001 --------------------------------------K-----------E---------S-------------------S---------------E.---R--N--K---N------I------------.------I------------------------------- 794
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------------Q--------------------K-----------E-----R---S-------------------S------------R--E.---R----------------I------------.----------------M-----------I------I-- 793
J.CM.04.04CMU11421 --X-X----L---X---X-A--X------XX----X--K-----------E--XX-X---S--X----------------S----X----------E.---R----------------I------------.--X--------X---X------X-----I--------- 792
J.SE.93.SE9280_7887 ------H------R------------------------K-----------E---------S-------------------S---------------E.D--------------------------------.-------------------------------------- 794
J.SE.94.SE9173_7022 -----------------I--------------------K-----------E---------S-------------------S---------------E.---------------------------------.-------------------------------------- 794
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------H-------S--------------------K----------------DR---S-------------------S---------------E#------N--------------------------.------I---------------------I--------- 796
K.CM.96.96CM_MP535 ---A-----C-------S--------------------K---D-------------RI--S-----------------------------------E.------N-------------I------------.------I---------------------I--------- 796
01_AE.AF.07.569M ------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R-----K------------------N----.-----------X----------------I-M------- 796
01_AE.CN.09.1119 ---S--H----------S--------------------R----I------E-V-------S-------------------S---------------E.---R------T----------------------.----------------------------I--------- 796
01_AE.HK.04.HK001 ------H----------S--------------------R----I-S----E---------S-----------NK------S--------N------E.---R------T---------I-------N----.-------------------------------------- 793
01_AE.JP.x.DR0492 ------H----------P--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T-V-------I-------N----.-------------------------------------- 796
01_AE.TH.04.BKM ------H--H------EP--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I-------N----.-------------------------------------- 795
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------H--H-------S--------------------R----V-S----E----D----S-------------------S---R-----------E.---X------TL--------II-----------.-V------------------------------------ 792
01_AE.TH.90.CM240 ------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I------TN----.-------------------------------------- 801
01_AE.VN.98.98VNND15 ------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I-------N----.-------------------------------------- 795
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ------H--H-------S--------------------R-----------E----D----S-------------------N---R-----------E.D--R---------N-------------------.-------------------I--------I-I------- 798
02_AG.ES.06.P1261 ---A-------------S--------------------R-----------K--G-D-I--S-------------------S---------------E.---------------------------------.-Q------------------------------------ 796
02_AG.FR.91.DJ263 ------H----------S--------------------R-----------K--E-D----S-------------------N---------------E.--GR----------------II------C--Q-.-------------G--------------I--------- 796
02_AG.GH.03.03GH181AG ------Y--H-------S--------------------R-----------K--E-DR---S-------------------S---------------E.---R-----------------------------.-Q--------------------------T--------- 796
02_AG.LR.x.POC44951 ------H--H-------S--------------------R-----------E--G-D----S-------------------N---------------E.D--R----------------I------------.----------------------------I--------- 796
02_AG.NG.x.IBNG ------H--H-------S--------------------R-----------K----D----S-------------------N---------------E.---R-----K----------I------------.-M-----------G--------------I--------- 796
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------H--L----E--S--------------------R-----------K--E-D----S-------------------K---------------E.---R----------E-----I------------.-------------------I--------I-I------- 796
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------H--H-------S--------------------R-----------K--E-D----S-------------------S---------------E.---R----------------I------------.----------------------------I--------- 796
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------H--H-------P--------------------R-D---------K--G-D----S-------------------S---------------E.D--R----------------I------------.------T---------------------I--------- 796
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------H----------------------------K------S--------------------------------------E-----------E.------G--------------------------.----------------------------I--------- 796
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------------S-----------I--------R---D----------R-D----S-------------------N---------------E.------N------------S----------N--.------------------------------M------- 795
05_DF.BE.x.VI1310 ---A-----H----------------------------K--------------E-K----S------------------------------------.---------------------------------.-------------------------------------- 796
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------N-------P--------------------K------------------I--S-------------------N---------------E.D--R---------N------I------------.------I---------------------I--------- 798
07_BC.CN.98.98CN009 ------H--CI------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.---R---------------------------Q-.----------------------------I--------- 796
08_BC.CN.06.nx2 ----------I------S--------------------K----------------DR---S-------------------S---R-----------E.--------------------I------------.------T---------------------I--------- 792
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------H--H-------S--------------------R-----------K--E------S-------------------S---------------E.---R-----------------------------.----------------------------I--------- 795
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------N-------S--------------------K---------------------P-------------------R---------------E.------N--------------------------.------L------------------------------- 795
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------E--H----------------------------K------S--------------S-------------------H---R-----------E.---R----------------I------------.------I------------------------------- 794
12_BF.AR.99.ARMA159 ---A--H----------S--------------------K------S--------------S---------------------V--I----------E.------N--------------------------.----------------------------T--------- 796
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------Q-------S--------------------R---------------------S-------------------N---------------E.D--R------T----------------------.------T---------------------I--------- 803
14_BG.ES.05.X1870 ---A-----QIX-----S--------------------R-----------------------------------------S---------------E.---R--N----------I---------------.----------------------------I--------- 795
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------Q---R---S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I------------.-------------------------------------- 795
16_A2D.KR.97.97KR004 ------H-------------------------------R----I--L---K--E--R---S---------E---------S----------------.-----R-------H--------------C----.-V--------------------------I--------- 796
17_BF.AR.99.ARMA038 ---A--H--K-------S--------------------K----I----------------S------------------------I----------E.------N--------------------------.----------I-----------------I--------- 796
18_cpx.CU.99.CU76 ------E--H-------Q--------------------K----I------E---------S-------------------S---R-------E---E.--D---N--------------------------.---------------------R------I-I------- 794
19_cpx.CU.99.CU7 ---------N----------------------------K------S----------R-----------------------S---------------E.--------------------I------------.-------------------------------------- 795
20_BG.CU.99.Cu103 ---------H----------------------------K------S----------------------------------S---------------E.---R---------N------I------------.----------------------------I--------- 792
21_A2D.KE.99.KER2003 --R---H-------------------------------R--------------G-KR---S-------------------S---------------E.-------------H------I------------.-------------------------------------- 795
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------H--H-------S--------------------R-------L---K--E------S-------------------S----I----------E.D--R------T-V-------I---------N--.------I------------------------------- 796
23_BG.CU.03.CB118 ---------H-------S--------------------K------S----------------------------------S---------------E.---------K-----------------------.----------------------------I--------- 792
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------H---------------------X------K----V-S----------------------------------S---------------E.Q--R-----------------------------.------I------------------------------- 792
25_cpx.CM.02.1918LE ------H--H-------S--------------------K----I----------------S-------------------N---------------E.---R----------------I------------.------L---------------------I--------- 795
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------H-------------------------------R----I------K--E------S-------------I-----S---------------E.D------------N------I-----I------.------I---------V--------------------- 794
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------Q-------S-----------------R--K---------------------S-------------------S---------------E.---R----------------I------------.----------------------------I--------- 794
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------H----------------------------K------S---------------------------------------I-----------.----------S-D-------I------------.----------------------------I--------- 796
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---A-----Q-------S--------------------K--------------N------S------------------------I----------E.------N--------------------------.-V------------------------------------ 796
31_BC.BR.04.04BR142 ---------Q-------S--------------------K-----------L--N--R---S-------------------N---------------E.--------------E-----I------------.------T---------------------I--------- 802
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------N-------S--------------------K---------------------S-------------------S---------------E.---R---------N------I------------.-------------------I--------I-I------- 796
33_01B.ID.07.JKT189_C ------H--H-------S--------------------R----V------E----D----S-------X-----------S----X------X---E.---R------T---------I-------N----.-------------------V------------------ 796
34_01B.TH.99.OUR2478P ------H--H-------S--------------------K----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I-------N----.-------------------------------------- 796
35_AD.AF.07.169H ------H--H-------S--------------------K-------K---K-VE-D----S-------------------N----I------E---E.---R----------------I-------N----.----------------M--------------------- 795
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------H--H-------SK-------------------R-----------K--E-D----S-------------------K----I----------E.D--R----------------I------------.----------------------------I-I------- 796
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------H--H------ES--------------------R-D--I------KI-E--R---S-------------I-----S----GV---------E.D-KR---------N------I------------.-------------------------------------- 793
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---A--H--S-------S--------------------K---------------------S------------------------I----------E.------N--------------------------.-------------------------------------- 800
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------S-----------------K--K------S----E------I--T-----------------------------------E.------N-------------I------------.-------------------------------------- 799
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------H----------------------------K------S---------------------------------------I-----------.---------------------------------.-------------------------------------- 796
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---A-----X----------------------------K----I---------X------S-------------------T----I----------E.D--------K-------I----X---I-C----.----------------------------X--------- 800
43_02G.SA.03.J11223 ------H----------S--------------------R-----------K--E-D----S-------------I-----S---------------E.-X-R------------D----------------.-Q----------------------------M------- 795
44_BF.CL.00.CH80 ---A--H--Q-------P--------------------K---G----------E--R---S-----------------------------------E.D-------------------II----I------.------------------------------I------- 796
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------H-------S--------------------K---D----------M-D----S-------------------S---------------E.---------------------------------.----------------------------I-I------- 794
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---S-----Q-------S------------------------D-------L----------------------------------------------.----------------------------A----.----------------------------I--------- 796
47_BF.ES.08.P1942 ---------L----------------------------K--------------N------S-----------------------------------E.------N----------I---------------.-Q------------------------------------ 795
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---R--------R--E.D-------------------II-----------.-------------------------------------- 796
49_cpx.GM.03.N26677 ------H----------S--------------------K-----------------R---S-------------------K---------------E.--------------E-----I------------.------I---------------------I--------- 793
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------H------------------------------------K------Q--------------------------S---R-----------E.D--------------------------------.------L---------------------I--------- 796
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --Q---H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R-----------------I-----------.-------------------------------------- 796
53_01B.MY.11.11FIR164 ------H--H-------S--------------------K----V------E---------S-X-----------------K---------------E.---R------T---------I-------N----.-------------------------------------- 796
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---A-----H----------------------------K------S-------Q--R-----------------I-----S---------------E.------N--------------------------.--------------------------D-I--------- 796
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------------S--------------------K------------M-S--R-----------------------S---------------E.D--R------T-------------------N--.-----------G----------------I--------- 796
O.BE.87.ANT70 ---A--M--L------KET------------V-SS--T----PI-Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D--------K-L--E-G---------I---P--.HI----I--------EV--I----M---I-I------- 792
O.CM.91.MVP5180 ---A--M-VLI-----KEQ---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T---R---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---I-----I---P--.HI----T-----Y--E---M--------I-I------- 792
O.CM.98.98CMA104 ---A--M-VL------KEK---------V----SS--T----PI-Q----E-T---Q---T-------------I-----KD--R----E---Q--E.D------X---L----G---------I-N-P--.HI---XI--------EV--M----T-----I------- 792
O.FR.92.VAU ---A--M-VL------KEK---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T-R-Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------I---P--.HIRR-----------E---M--------I-I------- 793
O.SN.99.99SE_MP1299 --RA--M-VL------KET----Q----V----SS--T----S--Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------I-N-PQ-.HI----I--------EV--M--------I-I------- 792
O.US.10.LTNP ---A--M-VL------KEK---------V----SS--T----PI-Q----E-TR--Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D--------K-L--E-G---------I---P--.HIR---I--------EV--M----V---I-I------- 792
O.US.97.97US08692A ---A--M-VL------KEK---------T----SS--T----PI-Q----E-T-------T------------KI-----KD--R----X---Q--E.D----------L----G---------I---P--.HI----I--------EV--I----V-----I------- 792
N.CM.02.DJO0131 ---------L-------Q---------------HSH--K------S----E-----R---S-------------------S-----------E---E.D-XR---------------S-------------.------I----N----V-----------I--------- 801
N.CM.04.04CM_1015_04 ---------LM----X-Q-----------M---HS---K------S----E-----R---S-X-----------------S-----------E---E.---R-----K----------I------------.-----------N----V-----------I--------- 803
N.CM.06.U14842 ---------LM------QD----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S------------X--E.D--------K----------I------------.-----------N----V-----------I---X----- 804
N.CM.95.YBF30 ---A-----LM---E--RD----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S----I------E---E.D-DR-----K----------I------------.-----------N----V-----------I--------- 803
N.CM.97.YBF106 ---A-----L----E--Q-A---------M---HS---K---D--G----E-----R---S---------------X---S---X-------E---E.---R-----K----------I------------.----------IN----V-----------I--------- 803
N.FR.11.N1_FR_2011 ---A-----LM---E--R-A---------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S---------------E.D--R----------------I------------.-----------N----V-------------I------- 803
P.CM.06.U14788 --XA--E-VL---KE--EQA--------V-X--S-T----D-PX-QK---EMT------XS-----------XXIX---XXD--R----E---Q--E.D----------L--X-G---I-----XNN-P--.HV----------------------MX--I------X-- 793
P.FR.09.RBF168 ---A--E-VL---KE--KQA--------X----S-T----D-P--QK---EMTX------S------------DIX-X--KD--X----E--XQ--X.D--------K-L----G---I-----XNN-P--.HV----------------X-----T---I--------- 792
CPZ.CD.06.BF1167 --QA-----L---K-AKEK---------V---L-GT----D-P--EE--QE-MN--A---N------------E------KN-------E---Q--E.D--RF----KML-DEY----I-----I-Q-N--.HR----I--------E--------I----V-------- 799
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---A----VLM------Q---V------V---L-SH--H---DI------E------I--S-----R-------------S-----------E---E.---R-----K---Q------I-------Q----.-------------------I--------I-I------- 795
CPZ.GA.88.GAB1 --QA--K-LL------DQQ---------V-----S---H-----------E------I--S--------------------------------R--E.---R-----K----------I-------H----.-V-----------------V----------I------- 794
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --QA--W-VD---K---SQ---------VM-VL-GM----D-PI-EE--QK-MQ-NA----------------E------KN-------E--TE--E.D-D------K---DEY----I-----I-Q-S--.HK----I--------EV-------------I------- 791
CPZ.US.85.US_Marilyn ---A--T-V----K--ENT--V--G---V----HS---------------E------S-IS-------------I-----S---------------E.D-D------T-----------------------.-P----I---------------------I-I------- 798
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B.FR.83.HXB2 GYIEAEVIPAETGQETAYFLLKLAGRWPVKTIHTDNGSNFTGATVRAACWWAGIKQEFGIPYNPQSQGVVESMNKELKKIIGQVRDQAEHLKTAVQMAVFIHNFKRK.GGIGGYSAGERIVDIIATD................IQTKELQKQITKIQNFRVYYRDSRNPL 949
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------------------------------VV---------S-A-K------N-Q------------------------------E---------------------.------------I------................--------H---------------X-I 949
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----------------------------RV----------S-A-K------N-Q------------------------------E---------------------.------------I------................------------------------D-I 949
A1.ES.06.X2110 ------------------------------VV-----P---S-AFK------SVQ------------------------------E-----R---------------.------------I------................------------------------D-I 949
A1.IT.02.60000 ------------------------------VV---------SSA-K------N-Q-X--X----------X----X-----V-X-E---------------------.------------I------................---R--------------------D-I 949
A1.KE.06.06KECst_001 -------------------I----------VV---------S-A-K--------R-------------------N--------------------------------.----R-------I----S-................------------------------D-- 946
A1.RU.11.11RU6950 ------------------------------V------P---SNA-K------N-Q------------------------------E---------------------.------------I------................----------I-------------D-I 949
A1.RW.07.pR463F --L------------A--------------VV---------S-AFK------N-Q------------------------------E---Y-----------------.------------I------................-------------HK---------D-I 949
A1.SE.95.SE8538 ------------------------------VV---------S-AFK------NVQ--Y---------------------------E---------------------.------------I------................------------------------D-I 949
A1.TZ.01.A341 --M----------------I----A------V---------S-A-K------N-Q------------------------------E---------------------.R-----------I------................------------------------D-- 949
A1.UA.01.01UADN139 ------------------------------V------P---SSA-K------N-Q------------------------------E---------------------.------------I------................------------------------D-I 949
A1.UG.07.p191845 -------------------I----------V----------S-A-K------DVQ--------------------------T-----------------L-------.------------I------................--------H----S-------E--D-- 950
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------------------A----RV----------S-A-K------NVQ----------------------------------------------------.------------I------................------------------------DSV 948
A2.CD.97.97CDKTB48 ------------------------------V------P---S-A-K------DV-----------------------------------------------------.------------I------................----------I-------------D-I 942
A2.CM.01.01CM_1445MV -------------------I----------V------P---S---K-------VQ----------------------------------------------------.----D-------I------................-------R----------------E-I 949
A2.CY.94.94CY017_41 ---------T----D----I----------V------P--IS---K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................-------R----------------D-I 949
B.AR.04.04AR143170 -------------------------------------G--IST--K-----------------------I-----------------------------L-------.-------------------................---R--------------------D-- 949
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------X---------I----------X----------SXX-K-------V-----------------------------------------------------.------------I------................------------V-------X-N-D-- 949
B.BO.09.DEMB09BO001 ---------E---------I-----------------R--IS---K-------------------------------------------------------------.-------------------................------------------------D-I 949
B.BR.06.06BR1119 -----------------------------------------SN--K-----------------------------------------------T-------------.-------------------................------------------------D-- 949
B.CA.07.502_1191_03 -------------------I-R---------------P--IS---K-------------------------------------------------------------.------------I------................------------------------D-- 949
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -------------R---------------------------S--LK-----------------------I-------------------------------------.----E--------------................------------------------D-I 954
B.CN.10.DEMB10CN002 -------------------I---------Q-----------STA-K-------V--------------------N--------------Q-----------------.------------I---S--................L---A-------------------D-- 949
B.CO.01.PCM001 -------------P-----I---------------------ST--K-------V--------------------N--------------------------------.----R--------------................------------------------D-- 949
B.CU.99.Cu19 -------------------V-----------------P--ISPA-K-------------------------------------------------------------.----------------S--................------------------------D-- 952
B.CY.09.CY266 -------------------------------------P---ST--K-----------------------------Q--Q------E---------------------.------------I----S-................----------S-----------N-D-- 949
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -----------------------------R-V---------SNA-K----------------------------N------------------------------K-.------------I------................---R--------------------D-- 949
B.DK.07.PMVL_011 -----------------------------T-------P---SN--K-------------------------------------------------------------.------------I------................--------H---------------D-V 949
B.DO.05.05DO_160884 -----------------------------------------SN--K----------------------------R--------------------------------.-------------------................------------------------D-- 951
B.ES.09.P2149_3 -----------------------------------------ST--K------R------------------------------------------------------.------------I----S-................---R--------------------D-- 949
B.FR.08.DEMB08FR002 -------------------I---------------------S---K-------------------------------------------------------------.------------I----S-................-------N------K---------D-- 949
B.GE.03.03GEMZ004 -------------------I----------I----------S-V-K-------------------------T-----------------------------------.-------------------................--------H---------------D-- 949
B.HT.05.05HT_129389 -------------------I---------R-----------S-V-K-----------------------------------E---E---------------------.-------------------................------------------------D-- 948
B.JM.05.05JM_KJ108 -------------------------------V---------S-A-K-------------------------------------------------------------.----------------T--................---R--------------------D-- 948
B.JP.05.DR6538 -------------------------------V---------ST--K-------------------------------------------------------------.-------------------................------------------------E-- 949
B.KR.07.07KYY4 -----------------------------------------SN--K-------------------------------------------------------------.-------------------................--------N---------------D-- 949
B.NL.00.671_00T36 -------------------------------------P--ISTA-K---------------------------------------E---------------------.----E-------I------................------------------------D-- 959
B.PE.07.502_2649_wg8 -------------------I---------------------ST--K----------------------------N--------------------------------.-------------------LQ*CRGKNSRHNSNR#L---------------------NKD-- 967
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------------------------------P--IS-A-K--------Q----------------------------I-----------------------.--------------V----................L-----------------------D-- 950
B.RU.11.11RU21n -------------------I----------V----------STA-K-----------------------------Q--Q----------------------------.-------------------................---Q------------------N-D-I 953
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------------A---I-----------------R---SNS-K----------K---------------I--------------------------------K-.-------------------................---R--------------------D-- 949
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------I------------I----------VV-S---G---SNV-K-----------------------------Q--E------E-X-------------------.------------I------................---R---------T----------D-- 948
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------------------------------------S-A-K----------K------------I-------------------------------------#-------------------................----------------------N-D-- 949
B.UA.01.01UAKV167 ------------------------------IV---------SNA-K-------------------------------------------------------------.--------------M----................------------------------D-- 956
B.US.11.ES38 -----------------------------------------ST--K-----------------------------------E-------------------------.-------------------................M---------------------N-D-- 953
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------------------------------V-----T---SNA-K-----------------------I---------------E---------------------.------------I------................------------------------D-- 949
B.VE.10.DEMB10VE001 -------------------------------------P---STV-K----------------------------N----------------E---------------.-------------------................L--R----H-I-------------D-- 949
B.YE.02.02YE507 -----------------------------------------S---K-------------------------------------------------------------.-------------------................--------H---------------D-- 950
C.AR.01.ARG4006 -------------------I----------V----------SNA-K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................----------I-------------D-I 945
C.BR.07.DEMC07BR003 -------------------I-----------------P--ISN--K--------Q----------------------------------------------------.-------------------................-------N--I-------------D-I 945
C.BW.00.00BW07621 --M---------------YI----------I----------S-A-K--------Q---------------------------------------------------R.------------I------................---R----R-IQ------------D-I 945
C.CN.98.YNRL9840 -------------------I----------V----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------.------------I----S-................----------I-------------D-I 945
C.CY.09.CY260 -------------------I----------V----------S---K--------Q------------------------------E---------------------.------------I------................---R------I-------------D-I 952
C.ES.07.X2118_2 ------------------YI---X------V----------S-A-X--------X---------------------XX---------------------X-------.------------I------................----------I-------------D-I 945
C.ET.02.02ET_288 ------------------YI----------V----------SSA-K--------T--------------------------V------------------------R.----D-C-----I------................-------N--L-------------D-I 951
C.GE.03.03GEMZ033 ------------------YI----------V----------SSA-K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................----------I-------------D-I 945
C.IL.98.98IS002 ------------------YI----------V------P---S-A-K--------Q------------------------------E---------------------.------------I-----N................---T--------------------D-I 949
C.IN.03.D24 ------------------YI----------V----------SQA-K--------Q-----------------------R------------R---------------.------------I------................-------N----------------D-I 953
C.KE.00.KER2010 ------------------YI----------V----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................---R------IQ------------D-I 945
C.MM.99.mIDU101_3 --M----------------I----------V----------S-AAK--------H-----------------------R----------------------------.------------I------................----------I-------------D-I 945
C.MW.93.93MW_965 ------------------YI----------V----------S-A-K--------Q--------------------------------------------L-------.------------I------................---R------I-------------D-I 946
C.SN.90.90SE_364 -------------------I----------V----------S-A-K--------Q------------------------------E--------------------R.------------I------................----------I-------------D-I 941
C.SO.89.89SM_145 ------------------YI----------V----------SNA-K--------H---------------------------------------------------R.------------I------................----------I-------------D-I 956
C.TZ.02.CO178 ------------------YI----------V----------STA-K--------Q------------------------------E--------------------R.------------I------................------------------------D-I 945
C.US.98.98US_MSC3018 --M----------K----YI----------V----------STA-K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................-------N--I-------------D-I 943
C.UY.01.TRA3011 -------------------I---------QV------P---SN--K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................---#------I-------------D-I 944
C.YE.02.02YE511 ------------------YI----------V----------S-A----------Q------------------------------E---------------------.------------I------................----------I-------------D-I 943
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ------------------YI----------V------T---S-A-K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................----------I-------------D-I 945
C.ZM.02.02ZM108 --M----------------I----------V------T---S---K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................----------I-----------N-D-I 940
D.CD.83.ELI ------------------------------VV---------S-A-K------------------------------------------------------------R.R-----------I------................----------I-------------D-I 948
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------------I----------VV---------S---K-------------------------------------------------------------.------------I------................------------------------D-I 954
D.CY.06.CY163 -----K------------------------VV---------S-A-K-------V-------------------------------------R---------L-----.------------I------................---R--------------------D-I 948
D.KE.97.ML415_2 --M----------------I----------IV---------S-A-K-------V------------------T----------------------------------.------------I----S-................----------I-------------D-I 948
D.KR.04.04KBH8 ------------------------------V----------S-V-K-----------------------------D---------E---------------------.------------I------................---R--------------------D-I 948
D.SN.90.SE365 ------------------------------VV---------S---K-------------------------------------------------------------.------------I------................---R------I-------------D-I 954
D.TD.99.MN011 -------------------------------V-----R---S---K-----------------------------------E-------------------------.------------I------................---R--------------------D-I 950
D.TZ.01.A280 -------------------I----------V----------S---K----------------------------R--------------------------------.------------I----S-................L--T--------------------D-I 950
D.UG.08.p191859 -------------------I----------V----------SNA-K-------------------------------------I-------R---------------.------------I-----N................------------------------D-I 949
D.YE.02.02YE516 ------------------------------VV---------SGA-K-------------------------------------------------------------.------------I------................------------------------D-I 950
D.ZA.90.R1 ------------------------------VV---------S-A-K------------------------------------------------L------------.------------I------................------------------------D-I 948
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------A----------I----------I----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------.------------I-M----................---R---------------F----D-V 951
F1.AR.02.ARE933 --L----------------I--------A--------P---S-A-K-S------Q----------------------------------------------------.----------------S--................---R------I-------------D-V 949
F1.BE.93.VI850 E------------------I----------I----------S-A-K-S------Q-----------------I----------------------------------.------------I---S--................---R----------------------V 950
F1.BR.07.07BR844 -------------------I-----------------T---S---K--------Q----------------------------I-----------------------.------------I---S--................M---------I-------------D-V 955
F1.CY.08.CY222 -------------K-----I----------I----------SGA-K--------Q---E-----------K-I--K--------K----------------------.------------I------................------------------------D-I 948
F1.ES.11.DEMF110ES001 -------------------I-----------------P--IS-A-K-------VQ----------------------------I-----------------------.------------I------................----------I--K----------D-V 949
F1.FI.93.FIN9363 --------------D----I----------M----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................---------V--------------D-V 948
F1.FR.96.96FR_MP411 -------------------I----------I----------SSA-K--------Q----------------------------------------------------.------------I---S--................---R------I-------------D-V 951
F1.RO.96.BCI_R07 -------------------I----------R----------SGA-K--------Q----------------------------------------------------.----D-------I---S--................----------I-------------D-V 949
F1.RU.08.D88_845 -------------------I----------I----------ST--K--------Q------------------------------------R---------------.------------I----S-................------------------------D-V 949
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------------------------------I----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------.------------I----S-................------------------------D-I 948
F2.CM.97.CM53657 ------------------------------I----------STV-K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................-------------------F----D-I 949
G.BE.96.DRCBL -------------------I----------I----------S-A-K------S-T----------------------------------------------------.------------I----S-................------------------------D-I 945
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------------A---I----------V------R---SNA-K------N-T------------------------------E---------------------.------------I----S-................------------------------D-I 948
G.CN.08.GX_2084_08 -------------------I----------I----------SN--K------N-T--------------------------E-------------------------.------------I----S-................----------SR------------D-I 953
G.CU.99.Cu74 -------------------I----------V----------S-A-K------N-T----------------------------------------------------.------------I----S-................-------------------F----D-I 945
G.ES.09.X2634_2 -------------------I----------I----------S---K------N-T--------------------------M---------R---------------.------------I----S-................L-----------------------D-I 953
G.GH.03.03GH175G -------------------I----------VL---------S-A-K------N-T----------------------------------------------------.------------I----S-................-------------------F----D-I 949
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B.FR.83.HXB2 GYIEAEVIPAETGQETAYFLLKLAGRWPVKTIHTDNGSNFTGATVRAACWWAGIKQEFGIPYNPQSQGVVESMNKELKKIIGQVRDQAEHLKTAVQMAVFIHNFKRK.GGIGGYSAGERIVDIIATD................IQTKELQKQITKIQNFRVYYRDSRNPL 949
G.KE.93.HH8793_12_1 -------------------I----------V----------S-A-K---R--D-T----------------------------------------------------.-------S----I----S-................----------XQ-------F----D-V 946
G.NG.09.09NG_SC62 ---------T---------I----------V----------SN--K------N-T--------------------K-----------T-------------------.------------I----S-................------------------------D-I 948
G.PT.x.PT3306 -----------------F---X--A-----I----------S-A-K------N-T------------X------------------XX-------------------.------------I----S-................----------S-------------D-I 948
G.SE.93.SE6165_G6165 -------------------I---------TV----------S-A-K------N-T----------------------------------------------------.------------I----S-................------------------------D-V 946
H.BE.93.VI991 -------------------I----------M----------S-A-K------D-H------------------------------------R---------------.--------R---I------................-P--------SQ--K---------D-I 947
H.BE.93.VI997 ---XP--------------I----------M------T---STA-K------D-Q-D----------------------------------R---------------.------------I------................----------SN--K---------D-I 946
H.CF.90.056 -------------K----------S-----V----------S-A-K------D-Q----------------------------------------------------.------------I------................----------SN--K---------D-I 948
H.GB.00.00GBAC4001 -------------------I----------I----------SGA-K-------VQ----------------------------------------------------.------------I------................----------L---K---------D-I 947
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------------F-I---------RV----------S-A-K-------V-------------------------------E---------------------.------------I----S-................----------I-------------D-I 946
J.CM.04.04CMU11421 X------X---------FXI-----X----X----------S---K--------X---X----------X------------XXXX--X--R---X----X------.----DXT-----I------................---R--------------------D-I 945
J.SE.93.SE9280_7887 ---------------A-F-I----------V----------SGA-K------D--------------------------------E---------------------.------------I------................---R--------------------D-I 947
J.SE.94.SE9173_7022 ---------------A-F-I-----G----A----------SGA-K------D--------------------------------E---------------------.------------I------................------------------------D-I 947
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------------------I---------RV----------S-V-K------D--------------------------------E---------------------.------------I------................------------------------E-I 949
K.CM.96.96CM_MP535 -------------------I----------V------T---STV-K-------V-----------------------------------------------------.-------------------................----------LN--K---------E-I 949
01_AE.AF.07.569M ------------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E---------------------.------------I-M----................----------IN------------D-I 949
01_AE.CN.09.1119 ------------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E---------------------.------------I------................------------------------D-I 949
01_AE.HK.04.HK001 ------------------------------V----------S-A-K------NVR--------------------D---------E---------------------.------------I------................------------------------D-I 946
01_AE.JP.x.DR0492 ------------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E---------------------.------------I------................------------------------D-I 949
01_AE.TH.04.BKM ------------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E---------------------.----E-------I------................M-----------------------D-I 948
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E---------------------.------------I------................------------------------D-I 945
01_AE.TH.90.CM240 ------------------------------V----------S-A-K------NVQ------------------------------E---------------------.------------I------................------------------------D-I 954
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E---------------------.----E-------I------................------------------------D-I 948
02_AG.CM.08.DE00208CM001 --------------D----I----------V----------S-A-K------NVT------------------------------E---------------------.------------I----S-................----------I-------------D-I 951
02_AG.ES.06.P1261 --M----------------I----------V----------S-A-K------NVT--------------------------------------------------K-.------------I----S-................---R------I-------------D-I 949
02_AG.FR.91.DJ263 -------------------I----------V----------S-A-K------NVT----------------A-----------------------------------.------------I----S-................------------------------D-I 949
02_AG.GH.03.03GH181AG -------------------I----------VV---------S-A-K------NVT----------------------------------------------------.------------I----S-................------------------------D-I 949
02_AG.LR.x.POC44951 -------------------I----------V----------S-A--------NVTH---------------------------------------------------.----R-------I----S-................-----------Q------------D-I 949
02_AG.NG.x.IBNG -------------------I----------V----------S-A-K------NVT----------------------------------------------------.------------I----S-................----------I-------------D-I 949
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------------I-----KMAS-VV---------S-A-K------KVTPGI-NS---------------------------------------------R.------------I----S-................-----------N--K---------D-I 949
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------------------I----------V----------S-A-K------NVT--------------------Q--Q----------------------------.------------I-M--S-................L---------I-------------D-I 949
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------------------I----------V----------STA-K------NVT----------------------------------------------------.------------I----S-................------------------------D-I 949
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------V----------I----------STA-K-----------------------------Q--QT---------------------------.------------I------................----------I-------------D-I 949
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------------------I----------M--A---P---S-A-K------D-N----------------------------------------------------.------------I----S-................------------------------E-I 948
05_DF.BE.x.VI1310 --------------D----I----------M------P---SGA-K--------Q------------------------------------------T---------.------G-----I---T--................----------I-------------D-V 949
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------------I----------V----------S-A-K------N-T------------------------------E---------------------.------------I----S-................----------I-------------D-I 951
07_BC.CN.98.98CN009 --M----------------I----------V----------STA-K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................------------------------D-S 949
08_BC.CN.06.nx2 ----------D----S--LM-*I-----L-I----------S-A-K--------Q--Y---------------------------------------------I---.------T---K--------................---R-S-NK-INF-DL-L--*---DTI 943
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------------I----------V----------S-A-K------NVT----------------------------------------------------.R-----------I----S-................------------------------D-I 948
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------------------VV---------S-A-K-------------------------------------------Q-----------------.------------I------................----------I-------------G-I 948
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------------I----------V----------S-I-K------D-Q------------------------------E---------------------.-------------------................L-------------K---------D-- 947
12_BF.AR.99.ARMA159 --L----------------I-----------------P--IS-M-K--------Q--------------------------S-------------------------.------------I---S--................---R------I-------------D-V 949
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------------I----------V----------S-A-K------N-T------------------------------E---------------------.------------I------................L---------I-------------D-I 956
14_BG.ES.05.X1870 -------------------I-----------------T---S-A-K------N-T----------------------------------------------------.------------I----S-................-------------------F----D-I 948
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --V---------------------------V----------S-AMK------NVR---WD------------I----------I-E---------P-----------.------------I-L----................-P----PN-S.-------------D-I 947
16_A2D.KR.97.97KR004 -------------------I----------V------P--IS-P-K-------VQ----------------------------I-------------------S---.------------I------................-------R----------------D-I 949
17_BF.AR.99.ARMA038 --L----------------I-----------------P--SSNA-K--------Q--------------------------R-I-----------------------.------------I---S--................---R------I-------------D-V 949
18_cpx.CU.99.CU76 ------------------L-----------V------P---S-A-K------N-T----------------------------I-----------------------.-----------------SE................-----F------------------D-I 947
19_cpx.CU.99.CU7 ------------------------A-----V------P---S-A-K------NVQ----------------------------------------------------.------------I----S-................-------------S----------D-I 948
20_BG.CU.99.Cu103 ---------S---------I----------V------P--IS-A-K------N-T----------------------------------------------------.------------I----S-................------------------------D-I 945
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------------------------V------P--IS-A-K-------------------------------------------------------------.----D-------I------................-------R-----------F----D-I 948
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------------------I----------V----------S-A-K------E-Q----------------------------I-E---------------------.------------I------................------------------------D-I 949
23_BG.CU.03.CB118 -------------------I----------V---X--P--IS-A-K------D-T----------------------------------------------------.------------I------................------------------------D-I 945
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------------I----------V------P--IS-A-K------D-T----------------------------------------------------.------------I----S-................-------------------F----D-I 945
25_cpx.CM.02.1918LE ------------------------------VV-----P---S-A-K-----------------------------------T---E---------------------.------------I----S-................----------I-------------D-I 948
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --M----------------I---------RVV---------S-A-K------N-Q------------------------------E---------------------.------------I------................---R------I-------------D-I 947
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------------------------------V----------S-AMK-------V-----------------------------------------------------.------------I----S-................---R--------------------D-V 947
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------------V---------SNA-K------E----------------I-------------------------------------.------------I---S--................---R--------------------D-V 949
29_BF.BR.01.BREPM16704 --L----------------I-----------------T---S---K--------Q----V-----------------------------------------------.------------I------................----------I-------------D-V 949
31_BC.BR.04.04BR142 -------------------I----------V----------SN--K--------Q----------------------------------------------------.------------I------................------------------------D-I 955
32_06A1.EE.01.EE0369 -------------------I----------V----------S-A-K------N-T----------------------------------------------------.------------I----S-................------------------------D-I 949
33_01B.ID.07.JKT189_C --------------X------X--------V----X-----X-A-K------NVQ-------------I----------------E--------------X---X--.--------X---I------................------------------------D-I 949
34_01B.TH.99.OUR2478P ----T-------------------------V----------S-A-K------NVR----------------------------------------------------.------------I------................------------------------D-I 949
35_AD.AF.07.169H ------------------------------VV---------S-AFK------S-Q------------------------------E---------------------.------------I------................------------------------D-- 948
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------S---------------------V----------S-A-K------D-Q----------------------------------------------------.------------I----S-................------------------------D-I 949
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----------------------------RV----------S-A-K------NV-----------------------------------------------------.------------I----S-................------------------------D-I 946
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --L----------------I-----------------P--IS---K--------Q--------------------------N------------------F------.------------I---SS-................---R-F----I-------FS----D-V 953
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------I---------------------ST--K-------------------------------------------------L----V------.-------------------................------------------------D-- 952
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------I-----------------P--IS-A-K--------R----------------------------I-----------------------.------------I---S--................---R---------------F----D-V 949
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --L----------------I-----------------X--XSTV-K-----------------------------------E-------------------------.------------I------................------------------------D-V 953
43_02G.SA.03.J11223 --------------D----I----------V----------S-A--------SVT--------------------X-------------------------------.----------X-I----S-................L-----------------------D-I 948
44_BF.CL.00.CH80 --L----------------------------------P---S-A-K------D-Q--------------------------R-------------------------.------------I------................---R------I-------------D-V 949
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------------------I----------V----------S-A-K------DV-------------------------------E--------------------R.------------I------................------------------------D-I 947
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --L----------------I-----------------T---S-A-K--------Q--------------------------K-------------------------.------------I---S--................---R------I-------------D-V 949
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------------------------ST--K--------------------------I----------I----------------------R.-------------------................L-----------------------D-V 948
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------------G----P----------V------------A-K------NVR------------------------------E---------------------.------------I-M----................------------------------D-I 949
49_cpx.GM.03.N26677 --M---------------YI----------V----------S-A-K--------Q--------------------------E-------------------------.------------I------................------------------------D-I 946
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------------I---------T-------P---STAAK-------------------------------------I-----------------------.------T--------V---................----------------------N-D-I 949
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------------------I----------V----------S-A-K------NVQ------------------------------E---------------------.------------I------................------------------------D-I 949
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------------------------V----------S-A-K------NVQ------------------------------E---------------------.------------I-M----................------------------------D-I 949
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------------------I-----------V-----R---SNA-K-------V---------------------------E-------------------------.-------------------................---R--------------------D-- 949
55_01B.CN.10.HNCS102056 --V----------------I---------------------S-A-K------NVQ------------------------------E---------------------.------------I------................------------------------D-I 949
O.BE.87.ANT70 -F----------------------A-----V------P---ST-MK------N-QH---------------A------S--Q---------R--------V------.------T-----I--L-SQ................---T------L-XHK---------D-I 945
O.CM.91.MVP5180 DF----------------------A-----V------P---S-AMK-----T--QH---------------A------S--Q------------------V------.------T----LI--L-SQ................---T------L--N----------D-I 945
O.CM.98.98CMA104 -F----------------------A-----V------P---S--MK------N-XH---------------A------S--E---------R---------------.------T----LI--L-SQ................---T------L-------------D-I 945
O.FR.92.VAU -F----------------------A---I-IL-----P---S-AMK------N-QH---------------------ES-MQ------------------V------.------T----LI--L-SQ................---T------L-------------D-I 946
O.SN.99.99SE_MP1299 -F----------------------A-----V------P---S-AMK------N--H---------------A------S--Q------------------V--Y---.------T-----I--L-SQ................---T------F---K-Q-------D-I 945
O.US.10.LTNP -F----------------------A-----I------P---S--MK------N-QH---------------A------S--Q---------R--------V------.------T-----I--L-SQ................---T------L-------------D-I 945
O.US.97.97US08692A -F----------------------A-----I------P---S--MK-----TN-QH---------------A------SX-QX--------R--------V------.------T-----I--L-SH................---T------L-------------D-I 945
N.CM.02.DJO0131 --L----------------I----------V------P---S---K------N-T----------------------------I-----------------------.----E-T-----I------................---TK--T--L-------------D-I 954
N.CM.04.04CM_1015_04 --L----------X-----I----------V------P---S---K------S---------------A--------------I-----------------------.------T-----I------................---TK--T--L-V-----------D-I 956
N.CM.06.U14842 --L----------------I----A-----V----------S---K----------------------A--------------I-----------------------.------T-----I------................-------T--L-V------F----D-I 957
N.CM.95.YBF30 --L----------------I----------V----------S---K------N---------------A--------------I-----------------------.------T-----I------................---TN--T--L-V-----------D-I 956
N.CM.97.YBF106 --L----------------I----------V------P--IS---K----------------------A--------------I-----------------------.-----XT-----I------................---TK--T--L-V---X-------D-I 956
N.FR.11.N1_FR_2011 --L----------------M----------V------P---S---K------N---------------A--------------I-----------------------.------T-----I------................---TK--T--L-V-----------D-I 956
P.CM.06.U14788 -FM------V-----A---V----S-----V------P---S-A-K-----LN-TH-------------------------H------------------V------.------T--D--I--L--X................---T------L-----Q-------D-I 946
P.FR.09.RBF168 -FL----------X---X-V----A-----V------P-X-X-A-X-----LN-TH-------------------------L------------------V------.------T--D--I--M--Q................---T------L-------------D-I 945
CPZ.CD.06.BF1167 -F-----LSS---K---F-I----------K------A---S-A-K------N-Q--------------------Q--I-VD-I-E-----R---A---Y-------.------TP-D--L--LT--................----------F-L-----------D-V 952
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------------------V-----------------P---SNA-K--------R--------------------------E-------------------------.------------I------................----------L---Q--------KD-I 948
CPZ.GA.88.GAB1 -------------------------------------P---S-A-K------D-------------------L----------------------------------.------T-----I------................---S------L-V-K---------D-I 947
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -F-------E---K-----I----------R------P---STA-K------Q-QH-------------------Q--Q--E-I-----Q-----V---Y-------.----E-T----LL--LT-N................---QQ-----L-V---------A-D-I 944
CPZ.US.85.US_Marilyn --L----------------I----------V----------SS-----------Q----------------------------I-----------------------.------T-----I----SE................L--DL-----L-V-----------D-I 951
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B.FR.83.HXB2 WKGPAKLLWKGEGAVVIQDNSDIKVVPRRKAKIIRDYGKQMAGDDCVASRQDED..........* 1003
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------X-----------X-T-------X-------------------G-----..........- 1004
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------------------------------------------------G-----..........- 1004
A1.ES.06.X2110 ------------------------------------------------G-----..........- 1004
A1.IT.02.60000 -------------------------------X----------------------..........- 1004
A1.KE.06.06KECst_001 ------------------------------V-----------------G-----..........- 1001
A1.RU.11.11RU6950 --------------------N---------------------------------..........- 1004
A1.RW.07.pR463F --------------------N---------------------------G-----..........- 1004
A1.SE.95.SE8538 ------------------------------------------------G-----..........- 1004
A1.TZ.01.A341 -----R---------------------------LK-------------G--N--..........- 1004
A1.UA.01.01UADN139 --------------------N---------------------------G-----..........- 1004
A1.UG.07.p191845 ------------------------------V--------------------N--..........- 1005
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----R---------------E--------------------------------..........- 1003
A2.CD.97.97CDKTB48 --------------------G---------------------------G-----..........- 997
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------------------------V-----------------G-----..........- 1004
A2.CY.94.94CY017_41 ------------------------------------------------G-----..........- 1004
B.AR.04.04AR143170 ---------------------E--------------------------------..........- 1004
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------------------E---------------------------X----..........- 1004
B.BO.09.DEMB09BO001 ----------------------------------------------M-------..........- 1004
B.BR.06.06BR1119 ------------------------------------------------------..........- 1004
B.CA.07.502_1191_03 ---------------------E--------------------------------..........- 1004
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ------------------------------------------------------..........- 1009
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------------------E--------------------------------..........- 1004
B.CO.01.PCM001 ------------------------------------------------------..........- 1004
B.CU.99.Cu19 ------------------------------------------------------..........- 1007
B.CY.09.CY266 ------------------E--E---------------------------G----..........- 1004
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------------------------------V------------E--M-------..........- 1004
B.DK.07.PMVL_011 ------------------------------------------------N-----..........- 1004
B.DO.05.05DO_160884 ------------------E--E--------------------------G-----..........- 1006
B.ES.09.P2149_3 -------------------------------------------------G----..........- 1004
B.FR.08.DEMB08FR002 ------------------------------------------------------..........- 1004
B.GE.03.03GEMZ004 ------------------------------------------------------..........- 1004
B.HT.05.05HT_129389 ------------------------------------------------------..........- 1003
B.JM.05.05JM_KJ108 ------------------------------V-----------------------..........- 1003
B.JP.05.DR6538 ------------------------------V-----------------------..........- 1004
B.KR.07.07KYY4 -----------------------------EV-----------------------..........- 1004
B.NL.00.671_00T36 ------------------------------------------------------..........- 1014
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------------------E--------------------------------..........- 1022
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------------------E---X----------------------------..........- 1005
B.RU.11.11RU21n ------------------------------V-----------------------..........- 1008
B.TH.07.AA040a_WG11 ------------------------------------------------------..........- 1004
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------------------E--------------------------------..........- 1003
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------------------------------------------------G-----..........- 1004
B.UA.01.01UAKV167 ------------------------------------------------------..........- 1011
B.US.11.ES38 ------------------------------------------------------..........- 1008
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------------------E-----------------------------------..........- 1004
B.VE.10.DEMB10VE001 ------------------H--E--------------------------------..........- 1004
B.YE.02.02YE507 ------------------------------------------------------..........- 1005
C.AR.01.ARG4006 ----------------L-------------V---K--------A----------..........- 1000
C.BR.07.DEMC07BR003 ----------------L-------------V---K--------A----------..........- 1000
C.BW.00.00BW07621 -------------------------I--------K--------A----G-----..........- 1000
C.CN.98.YNRL9840 ----------------------V-----------K--------A--E-G-----..........- 1000
C.CY.09.CY260 -----------------------------------E-------A----G-----QNME......- 1011
C.ES.07.X2118_2 ------------------------------V----X-------A----G--N--..........- 1000
C.ET.02.02ET_288 -------------------------------------------A----G----N..........- 1006
C.GE.03.03GEMZ033 ------------------------------V------------A----G-----..........- 1000
C.IL.98.98IS002 ------------------------------------------------------..........Q 1004
C.IN.03.D24 -------------------------------------------A----G-----..........- 1008
C.KE.00.KER2010 ----------------------------------K--------A----G-----..........- 1000
C.MM.99.mIDU101_3 ----------------------------------K--------A----G-----..........- 1000
C.MW.93.93MW_965 ------------------------------V---K--------A-----G----..........- 1001
C.SN.90.90SE_364 ------------------------------V------------A----G-----..........- 996
C.SO.89.89SM_145 -------------------------------------------A----G-----..........- 1011
C.TZ.02.CO178 ------------------------------V---K--------A----------..........- 1000
C.US.98.98US_MSC3018 -------------------K-------------PK--------A----G-----..........- 998
C.UY.01.TRA3011 ----------------L-------------V---K--------A--M-N----N..........- 999
C.YE.02.02YE511 ------------------------------V---K--------A----G-----..........- 998
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -------------------K-----------------------A----G-----..........- 1000
C.ZM.02.02ZM108 ----------------LR------------V------------A----G-----QSME......- 999
D.CD.83.ELI -------------------K----------V-----------------------..........- 1003
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------------------------------------------G----..........- 1009
D.CY.06.CY163 ------------------------------V-------------G----G----..........- 1003
D.KE.97.ML415_2 ----------------L----E--------------------------------..........- 1003
D.KR.04.04KBH8 -------------------S----------------------------------..........- 1003
D.SN.90.SE365 ---------------------E--------------------------------..........- 1009
D.TD.99.MN011 ------------------E-------------------------G---------..........- 1005
D.TZ.01.A280 -------------------H--------------------V-------------..........- 1005
D.UG.08.p191859 ------------------E--E--------------------------------..........- 1004
D.YE.02.02YE516 ------------------------------V-----------------G-----..........- 1005
D.ZA.90.R1 ------------------------------V-----------------------..........- 1003
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------------------------------V-----------------G--N--..........- 1006
F1.AR.02.ARE933 ---------------------E------------------------M-G-----..........- 1004
F1.BE.93.VI850 ---------------------E--I-----------------V-----G-----..........- 1005
F1.BR.07.07BR844 ---------------------E--------------------------GG----..........- 1010
F1.CY.08.CY222 ---------------------E---I----------------------G-----..........- 1003
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1004
F1.FI.93.FIN9363 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1003
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1006
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------------E---------------V----------G-----..........- 1004
F1.RU.08.D88_845 ------------------E--E---------X----------------G-----..........- 1004
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------------------NE-----------------------------A--..........- 1003
F2.CM.97.CM53657 --------------------NE--------------------------G-----..........- 1004
G.BE.96.DRCBL --------------------NE--------------------------G-----..........- 1000
G.CM.10.DEMG10CM008 --------------------NE--------------------------G-----..........- 1003
G.CN.08.GX_2084_08 --------------------NE--------------------------G-----..........- 1008
G.CU.99.Cu74 --------------------NE----------------------A---G-----..........- 1000
G.ES.09.X2634_2 --------------------NE--------------------------G-----..........- 1008
G.GH.03.03GH175G --------------------NE------------K-------------G-----..........- 1004
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B.FR.83.HXB2 WKGPAKLLWKGEGAVVIQDNSDIKVVPRRKAKIIRDYGKQMAGDDCVASRQDED..........* 1003
G.KE.93.HH8793_12_1 --------------------NE--------------------------G-----..........- 1001
G.NG.09.09NG_SC62 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1003
G.PT.x.PT3306 --------------------NE---------------------G----G-----..........- 1003
G.SE.93.SE6165_G6165 --------------------NE--------------------------G-----..........- 1001
H.BE.93.VI991 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1002
H.BE.93.VI997 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1001
H.CF.90.056 ---------------------E-------E------------------------..........- 1003
H.GB.00.00GBAC4001 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1002
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1001
J.CM.04.04CMU11421 ------------------------------V---XX------------G--X--..........- 1000
J.SE.93.SE9280_7887 -------P-------------E--------------------------G-----..........- 1002
J.SE.94.SE9173_7022 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1002
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------#.Y--E--------------------------G-----..........- 1002
K.CM.96.96CM_MP535 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1004
01_AE.AF.07.569M ---------------------E--------------------------G-----..........- 1004
01_AE.CN.09.1119 ---------R--------------------------------------G-----..........- 1004
01_AE.HK.04.HK001 ------------------------------------------------G-----..........- 1001
01_AE.JP.x.DR0492 ------------------------------------------------G-----QNME......- 1008
01_AE.TH.04.BKM ------------------------------------------------G--N--QNME......- 1007
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------------------------------------------------G-----..........- 1000
01_AE.TH.90.CM240 ------------------------------------------------G-----..........- 1009
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------------------------------------------G-----..........- 1003
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ------------------------------------------------GG---N..........- 1006
02_AG.ES.06.P1261 ------------------------------V---K-------------G----N..........- 1004
02_AG.FR.91.DJ263 -------------------K--------------K-------------G-----..........- 1004
02_AG.GH.03.03GH181AG ----------------------------------K--------G----G-----..........- 1004
02_AG.LR.x.POC44951 ------------------------------V--L--------------G-----..........- 1004
02_AG.NG.x.IBNG ------------------------------------------------G-----..........- 1004
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------------------------------T--L--------------GG-N--..........- 1004
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------------------------------V-----------------G----N..........- 1004
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----------------------------------K-------------G----N..........- 1004
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------N---------------------------------..........- 1004
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------------------------------------------N----G-----..........- 1003
05_DF.BE.x.VI1310 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1004
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1006
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------------------------K--------A----G-----..........- 1004
08_BC.CN.06.nx2 ---------I------L------------I-E--K---T-L--A----G-E---..........- 998
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------------N--------------H------------G-----..........- 1003
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------E-----------V---K--------A----------QNME......- 1007
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------------------I----------------------G-----..........- 1002
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------------D-E--------------------------G-----..........- 1004
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1011
14_BG.ES.05.X1870 --------------------NE--------------------------G-----..........- 1003
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------------------------------------------G-----..........- 1002
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------------------------R------------------G-----..........- 1004
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1004
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1002
19_cpx.CU.99.CU7 ------------------------------------------------G-----..........- 1003
20_BG.CU.99.Cu103 --------------------NE--------------------------G-----..........- 1000
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------------------------V-----------------------..........- 1003
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------------------------------E------------G----N..........- 1004
23_BG.CU.03.CB118 -------------------SNE--------------------------G-----..........- 1000
24_BG.ES.08.X2456_2 --------------------NE-------------H------------G-----..........- 1000
25_cpx.CM.02.1918LE ---------------------E--------------------------G-----..........- 1003
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------------------------------------------G-----..........- 1002
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------------------E-----------LKH------------G-----..........- 1002
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------------------------------------..........- 1004
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1004
31_BC.BR.04.04BR142 ----------------L-------------V---K--------A--M-------..........Q 1010
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------------------E-------------E--------E---G-----..........- 1004
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------------------------------------------G-G-----..........- 1004
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------------------------------------------G-----..........- 1004
35_AD.AF.07.169H ------------------------------------------------G-----..........- 1003
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------------------------------N------------G-----..........- 1004
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----------------------------------------------M-G-----..........- 1001
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1008
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1007
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------------E--------V---K-------------------..........- 1004
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------------------------------------------------------..........- 1008
43_02G.SA.03.J11223 ---------------------E---------------------N----G-----..........- 1003
44_BF.CL.00.CH80 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1004
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------------------------V-----------------G-----..........- 1002
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1004
47_BF.ES.08.P1942 ---------------------E--------------------------G-----..........- 1003
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------------------------------------------M-G-----..........- 1004
49_cpx.GM.03.N26677 -------------------K-----------------------A----G-----..........- 1001
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------------------------------------------------G-----..........- 1004
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------------------------------------------G-----..........- 1004
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------------------------------------------G-----..........- 1004
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------------------------------------------..........- 1004
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------------------------------------------------G-----..........- 1004
O.BE.87.ANT70 -----Q-------------KG--------------E-------T-SM--G-T-SESVEQPSEIP- 1010
O.CM.91.MVP5180 -----Q-------------KG----------------------T-SM-N--T-SESMEQPGEIP- 1010
O.CM.98.98CMA104 -----Q-------------KG--------------H-------A-SM--G-T-SESVEQPGEIS- 1010
O.FR.92.VAU -----Q-------------KG----------------------A-S---G-T-GESVEQPSEIP- 1011
O.SN.99.99SE_MP1299 -----Q-------------KG--------------H-------T-SM--G-T-SENVEQPGEIP- 1010
O.US.10.LTNP -----Q-------------KG----------------------T-SM--G-T-SESVEQPSEIP- 1010
O.US.97.97US08692A -----Q-------------KG----------------------T-SM----T-SESVEQPGEIP- 1010
N.CM.02.DJO0131 --------------------G-----------------------G----G-A-NQDMA......- 1013
N.CM.04.04CM_1015_04 --------------------G-----------------------G----G---NQDME......- 1015
N.CM.06.U14842 --------------------G-----------------------G----G---NQDME......- 1016
N.CM.95.YBF30 --------------------G-----------------------G----G---NQEME......- 1015
N.CM.97.YBF106 --------------------G-----------------------G----GX--NQDME......- 1015
N.FR.11.N1_FR_2011 --------------------G-----------------------G----G---NQEME......- 1015
P.CM.06.U14788 -----T-------------KG--------------N------------DT-R-SESLEQSG...- 1008
P.FR.09.RBF168 -----T-------------KG---------------------------DI-R-SESLE......- 1004
CPZ.CD.06.BF1167 -----R-----------KEGEE------------K-----V--AGG--D--N--..........- 1007
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------------------QDE---------------------A-S-------S..........- 1003
CPZ.GA.88.GAB1 -----T-------------QGEL----------------------------N--..........- 1002
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----R-----------KEGE-------------KE-------AGS-DD--N-A..........- 999
CPZ.US.85.US_Marilyn -----------------KE-EEV-----------K--------A-SM-G----S..........- 1006
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B.FR.83.HXB2 MENRWQVMIVWQVDRMRIRTWKSLVKHHMYVSGKARGWFYRHHYESPHP.RISSEVHIPLG.D.AR.LVITTYW.GLHTGERDWHLGQGVSIEWRKKRYSTQVDPELADQLIHLYYFDCFSDSAIRKALLGHIVSPRCEYQAG.HNKVGSLQYLALAALI.TP...KKIK 160
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------------------N-------HI-K-TKK-S----F--RN-.KV---------.-.-K.I-VR---.--Q---K--Q--H-------L------I--D--------H--N----------I--QV----------.------------R--V.E-...---- 160
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----------------K----H--------I-K--KE-C-------R--.KV---------.E.--.--VR---.------K-----H-------Q------I--D-------IH------E------I--E--R--------.------------K--V.A-...-QT- 160
A1.ES.06.X2110 ---------------------H----Y-IHI-K--KN-C-K--F-NRN-.KX--------E.-.-K.-IVR---.--Q---K--Q--H-------L-E----I--D--------H--N---E------I--QV---K------.------------R--V.E-...R--- 160
A1.IT.02.60000 ------------------K--N------I-I-K-----L-----D-R--.KV---------.-.--.--VR---.------K--Q--H-------Q------I--D--------H------E------I--QL---K---HT-.------------K--V.--...TRR- 160
A1.KE.06.06KECst_001 ---------------------N----------K--KN-G-----DCR--.KV---------.-.--.--VK---.------KE----H-------LR--------DQ------M--------------I---V-----A--T-.------------K--V.--...T-T- 160
A1.RU.11.11RU6950 ---------------------N----------K---E-R-------G--.-V---------.-.--.--VK---.---A--K-----H-------QG-----I--D---------H-----E------IV---GR---N-P--.------------K--V.--...TRER 160
A1.RW.07.pR463F ---------------------N----Y---R-K--KR---------N--.KV---------.E.--.--VR---.---------Q--H-------LR--N--I-----------H--A---E------I--QV---S------.------------K--V.--...TRE- 160
A1.SE.95.SE8538 ---------------------N--------I-K--KN------F--R--.KV---------.E.-K.--VR---.--Q---K--Q--H-------LR-----I--D-------MH-XN----------I--QV---S------.------------K--V.--...---- 160
A1.TZ.01.A341 ---------------------N----------K--NR-L----F--R--.KV---------.-.--.--VR---.------K-----H-------L------I--DM-------H-------------I---V---S----T-.------------K---.--...T-T- 160
A1.UA.01.01UADN139 ------------------X--N----------K---K-V-K-----IN-.KV---------.-.--.--VK---.------K-----H-------Q------I--D---------------E------IV-Q------N-P--.-----P------K--V.--...IRER 160
A1.UG.07.p191845 ---------------------H----Y-----K--KN-R----F--R--.KV-------I-.E.-G.--VR---.--QP--H--Q--H-------L------I--D--------HH-N----------I--QV---I------.------------K--V.--...T-T- 160
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------------------N------I-I-K--K----------R--.KV---------.-.--.--VR---.--QP--K-----H-A-----Q------I--D---------------------VI--QV-R-----S--.------------K--V.--...-RP- 160
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------------------N----------K---E---------R--.-V--------K.E.--.-IVR---.---P--K-----H-------QG-----I--D---H-----------E----R-I--E--R--------.------------R--V.AS...TRT- 160
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------------------N--------I-R--KE------F--R--.KV---------.E.--.-IVR---.---P--KE----H-------Q-K----I--D---H-----------E------I--EL---K------.------------K--V.AS...TRT- 160
A2.CY.94.94CY017_41 ---------------------N--------I-R--K--V-K-----RN-.-----------.E.--.IIVR---.---I--K-----H-------QN--H--I--D---H-----------E------II-E-----------.------------K-VV.AS...TRT- 160
B.AR.04.04AR143170 -------------------A----------I---------------S--.-----------.-.-E.V-V----.---------------------------I--G---------------E----N-I--R--R---D----.---------------V.KT...-RR- 160
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------X-----------------X-R--K-------------.-V---------D-.-K.--VK-X-.-------E----------------------NX--------------E----NTI--R---XI------.------------T---.--...-XT- 161
B.BO.09.DEMB09BO001 ------------------K--H-------HI-K--K--V-I-----TN-.-V--------R.-.-K.-I-K---.---A------------V----EK-------G-------G-------E----Q-I---R----------.---------------T.K-...-RT- 160
B.BR.06.06BR1119 ----------------K----N-------HI-K--K--V-K-----TN-.-----------.N.NK.-------.--------------------TR--N-----N---------------E----N-I-----R------T-.------------I---.P-...--R- 160
B.CA.07.502_1191_03 ------------------------------I-K--N--------D----.K----------.-.-K.---A---.---------------------R--------NI-------------------N-----R-R--------.--Q---------V--T.AT...--T- 160
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ----------------------------IH--R-T-K-S------NT--.-----------.-.-K.--V----.-------E------------IR--------NV--------------E----H-I--R----S------.----------------.R-...-Q-- 160
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------------K-N-------Y---I-----K-S-------S--.------Y----.-.-K.--V----.-------A----H-A------G--------G--------------------S-IV-R-----------.------------V--V.--...--R- 160
B.CO.01.PCM001 ------------------------------I-K--K----------T--.K----------.E.N-.--V----.---------------------R--------D---------------E----N-I--NL-R--------.----E-------T---.--...---- 160
B.CU.99.Cu19 ---------------------H------K-I-K--ER-V-K-----IN-.-----------.-.-K.---I---.------K------------K-G--------G-------Q-------E----N-I---R---S------.-S---------I---A.--...-RR- 160
B.CY.09.CY266 ---------------------H-I--Y-----K--KK-V-K-----TN-.-----------.E.-K.--VA---.-------E----N--------Q-----I--D---H----------T-Y---S-I--R--I--------.-SQ---------T---.PS...R--- 160
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------K----------S----------H--KR-Q----------N--.-----------.-.-K.--V----.---------------------R--------G---------------E----H-I--R----S---P--.-----T------T--V.--...---- 160
B.DK.07.PMVL_011 ------------I--------N--------I----KK-V-------I--.K----------.E.-K.M-V----.------------H-A------GS--------T--------------E----N-I---R---S------.---------------T.--...-R-- 160
B.DO.05.05DO_160884 ------------------------------I-K-----I-----D----.KV---------.-.-K.---I---.--Q------------A----TRT-R-----D---H------------------I--YR----------.-S-------------V.N-...--T- 160
B.ES.09.P2149_3 ---------------------N-I--------K--K--S-K----N---.-VX--------.-.-K.---I---.-------------------K-E--------N--N----MH------K----Q-I--YR----------.------------T---.K-...---- 160
B.FR.08.DEMB08FR002 ---------------------H----------R--KK-C-K----N---.-V---------.-.EK.-------.-------E----H--------Q------E-N---------------E------I--R----S------.-S-----------T-V.--...---- 160
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------------N--------I-K--A--V-------TN-.-T---------.-.-K.--VI---.------Q---------------E-------GI--------------E----N-I--------------.-S---T---------K.RT...--R- 160
B.HT.05.05HT_129389 -------------------A---------------KR---------T--.-----------.-.--.-------.---------------------R--------G---------------E------I--YR----------.------------V---.--...---- 160
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------N----------R--K-------------.K----------.-.--.M------.------K--------------RK-------DQ-------H------E----Q-I--YR----------.---------------T.--...---- 160
B.JP.05.DR6538 --------------------------Y-----R-TER-V-------T--.K----------.-.DK.-------.---------------------R--------N-----------E---EA---HTI--R-----------.-T--------------.K-...---- 160
B.KR.07.07KYY4 ------------------------------I-K--KE-I-K-----I--.-K---------.-.-K.--V----.-------E----------------------D---K----H-----------H-I---R-R-K------.--T---------T---.--...---- 160
B.NL.00.671_00T36 --------------------------Y---R----KK---------T--.-----------.E.-K.-------.--------------------ER--T-----D-------V-------E----N-I--RL----------.-------------V--.--...---- 160
B.PE.07.502_2649_wg8 ------------------S-----------N-K--Q----------T--.------I--I-.P.--.--V----.--------------------QRE-------NV------------------------XR-------S--.----X-------T--V.KS...--R- 160
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------------------------I---K--K--M-K-----XN-.-------X---.-.-I.--V----.---------------------E--------N----------------------------R-S-D-P--.-S---X----------.--...---- 160
B.RU.11.11RU21n ---------------------N------IH--K--S--V-K-----RN-.-----------.-.-K.---K---.------K-------A------E--------NI--------------E----N-I--RR---S------.---------------R.-T...---- 160
B.TH.07.AA040a_WG11 ------------------K---------I-I----K--L-K---D----.K----------.-.-K.---K---.--L------------------R--N-----G---R-----------E----N-I--R----S-D----.----------------.--...-RR- 160
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------A---------HI-KR------------T--.-----------.-.-K.-------.----------------V----G--------DQ--R-----------E----Q-I---R-----N-P--.-S----------T--V.K-...RQ-- 160
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------------------A----------I-K--K--L-K-----T--.-----------.-.-T.-------.---------------------R--------DQ--------------E------IV-CR----------.------------T--V.Q-...---- 160
B.UA.01.01UAKV167 ---------------------N--------I-----K-C-K-----TN-.-T---------.-.-K.--VI---.-------E--------------K----I--D---------------G----S-I--RL---S----T-.-S-------------V.K-...-RQ- 160
B.US.11.ES38 --------------------------------R-------------T--.-----------.-.-K.---K---.-------------------K-R--------Q---------------E----Q-I--------------.---------------V.K-...--V- 160
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------------------N----------R--KD-C-------TN-.-T-------M-.E.GK.--V----.-------------------K-R-----I--D---------------E----N----R--R---D----.------------I---.K-...-R-- 160
B.VE.10.DEMB10VE001 ------G------------K-V-I--Y---I-K--SR-L-K---Q-TN-.-----------.-.-K.---A---.--------------------QR--------S---------------E----H-I---R---S------.------------T--L.KTTRKR-P- 163
B.YE.02.02YE507 ------------A--------I------I-I-K-----V-------TN-.-V----Q----.-.--.-T-----.--------------------RG--------N-------MH------E----------R----------.----------------.K-...---- 160
C.AR.01.ARG4006 -------L-----------A-N--------I-K-----Y-------R--.KV---------.-.--.---I---.--Q---------H-------LXK-------G-------MH-----T-----------R----------.------------T--L.K-...--R- 160
C.BR.07.DEMC07BR003 -------L--------K----N--------I-KR-K--Y-------R--.K--------V-.E.-K.-------.--Q----A----H---V---LR--------D-------IH-----A-----------R-----D----.------------T---.K-...-RR- 160
C.BW.00.00BW07621 -------L--------K----N----------KR-N----------R--.KL---------.-.--.---K---.------------H------KLR--------G-------MH-----A----------QV-I---D----.------------T---.K-...--R- 160
C.CN.98.YNRL9840 -------L--R-----K----N--------I-RR-N--L-----D-R--.KV---------.E.--.---K---.--Q---------H-------LR--N--IE-G--------------A-------I-----I---D----HN-----------T---.K-...---- 161
C.CY.09.CY260 -------L--------K----N----------K--N----------R--.-V---------.E.-S.---R---.--Q----E----H-------W---------G-------MH-----A-----Q-I-----I--------.-K----------T---.K-...--T- 160
C.ES.07.X2118_2 --S----L----------X--N--------I-RR-S----------R--.KV---------.E.-K.---K---.--Q----E----H-------LR--------GM------MH-----A-------I-----I---D----.------------T---.K-...--R- 160
C.ET.02.02ET_288 -------L--------K--A-N--------I-RR-N--L-K-----RN-.-T---------.E.--.-IVK---.--Q---------H-------LRG-T-----C-------MH-----AE------I--QR-----D----.------------T--L.K-...--R- 160
C.GE.03.03GEMZ033 -------L-----------K-N----------KR-S-------F--R--.KT---------.-.--.---K---.--Q----E----H-------LRK-------G-------MH-----A-------I-----I---D----.------------T---.K-...-QR- 160
C.IL.98.98IS002 ----------------K----N--------I-KR-K----------R--.KV---------.-.--.-I-K---.--Q---------H-------LRS-N-----S-------MH-----AG------I---------D----.------------T---.K-...---- 160
C.IN.03.D24 -------L--------K-K--N--------I-KR-K----------R--.KV---------.E.-K.---K---.--Q---------H------TLR-----IE-G-------MH-----A-------I---V-I---D----.------------T---.K-...--R- 160
C.KE.00.KER2010 -------L-------------N-------HI-RR-S-------F--R--.KV---------.E.--.---K---.--Q---------H------KL---N-----G-------MH-----A-------I-----I--------.------------T---.K-...N--- 160
C.MM.99.mIDU101_3 -------L--------K----N--------I-RR-K--------D-R--.KV---------.E.--.-I-K---.--Q----E----H-------LR------E-G--------------A-------I-----I---D----HN-----------T---.K-...---- 161
C.MW.93.93MW_965 -------L-------------N----------RR-D----------R--.KV---------.-.--.---K---.--Q---------H-------LR--------G-------MH-----A-------I---------D----.------------T---.K-...---- 160
C.SN.90.90SE_364 ------GL--------K----N--------T-RR-K----------R--.KV---------.-.--.---K---.------------H-------LR--------G-------MH-----T-------I-----I--------.------------T---.K-...---- 160
C.SO.89.89SM_145 -------L-------------N--------I-KR-S----------R--.KV---------.E.--.---K---.--Q---------H-------LR--------G-------MH-----A-------I-----I---D----.------------T---.K-...---- 160
C.TZ.02.CO178 -------L-------------N----------RR-S----------R--.KV---------.G.--.-------.--Q---------H-------LR--------G-------MH-----A-------I-----I---D-P--.------------T---.K-...---- 160
C.US.98.98US_MSC3018 ------AL-------------N----Y-----K--N----------R--.KV---I-----.E.--.---K---.--Q----E----H-------LR-----IE-G-------MH-----T-------I-----I---D----.------------T-V-.K-...---- 160
C.UY.01.TRA3011 -------L----I---K----N----------KR-S--Y-------R--.K----------.E.-K.-------.--Q----E----H-------LR-----I--G-------MH-----A-----E-I---R-----D----.--Q---------T---.R-...---- 160
C.YE.02.02YE511 ------GL-------------N--------I-RR-S----------R--.KV---------.E.--.---K---.------------H-------LR--------G-------MH-----T-------I-----I---D----.-T----------T---.K-...---- 160
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ------GL-------------N--------I-KR-K-------F--R--.K-----Y----.-.--.-I-K---.--Q----E----H-------LRK-------G-------MH-----A-----Q-I-----I---D----.------------T---.K-...-GR- 160
C.ZM.02.02ZM108 -------L--------K--A-N--------I-KR-N----K-----RN-.K----------.-.--.-------.------------H-------LR--------G-------MH-----A-------I---------D----.----------T-T---.K-...--R- 160
D.CD.83.ELI ------------------K-------------K--NR------------.K----------.E.--.---K---.-------E-------------R--------G-------M-------E------I--D-----------.------------T---.A-...-Q-- 160
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------------I----------I-K-TA--------D----.K----------.-.-K.--VI---.---------------------R--------G-------M-------E------I---R----------.------------T---.K-...-QR- 160
D.CY.06.CY163 --------V-----------------Y---K-K--A--------DNH--.K----------.-.-K.--V----.--N------------------R--------G-------M--------------I---R----------.------------T---.A-...-QR- 160
D.KE.97.ML415_2 -----------------------------HI-KQ----L----F--R--.K----------.E.--.--VK---.---------------------G--------G-------IH-----AE------I--Q--I---N-P--.-TQ---------T---.--...---- 160
D.KR.04.04KBH8 ------------------N-------Y---I-K-----V-----D-N--.-----------.-.-K.--V----.--N----K------------L---R--I--G-------MH-------------I---R-----D----.------------T---.--...-R-- 160
D.SN.90.SE365 ------------------K-------------K--Q--C-K---D----.K----------.E.--.--VK---.-------E-------------E--------G-------I-------E----Q-I---------D----.------------T--R.A-...R--- 160
D.TD.99.MN011 --------V---------N-------Y-----KE-K--------D----.K----------.E.--.--VK---.--N------------------R--------G-------TH-------------I--QR-----D----.------------T---.K-...R-R- 160
D.TZ.01.A280 --------------------------------R--Q--L-----D-H--.K----------.-.--.--V----.-------E-------------R--------G-------M------T-------I---------D----.------------I---.K-...---- 160
D.UG.08.p191859 ------------------S-------Y-IHI-KR-Q--L-----DCFN-.K----------.-.--.--VR---.-------E-------------RK-------G-------I------AE------I-----T---I-P--.------------T---.K-...-Q-- 160
D.YE.02.02YE516 ------------------N-----------I-XE-K--------D----.K----------.E.-K.--VI---.--N-----------------QR--------S-------T-------E------I--LR-----D----.------------T---.A-...RRR- 160
D.ZA.90.R1 ------------------N-------Y--H--K--K--------D----.K----------.E.E-.--VK---.-------K----P--------R--I-----G-------I-------E------I---R----------HN-----------K---.AS...--T- 161
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------------------N-------Y--N--K---E---------RN-.----------E.E.-K.-----I-.--------------------QGK-R--I--GT------I-------E------I---R-----N----.------------T--L.--...--T- 160
F1.AR.02.ARE933 ------------------N-------Y--H--K--KK------F--R--.-V--------E.E.-K.---I---.--------------------XGN-R--I--G-------I-S-----E----G-I---RI----N----.--RL--------T---.A-...Q-T- 160
F1.BE.93.VI850 ------L-----------N-------Y-----K--K--S----FQ-R--.-V--------E.E.VK.-------.---P---E------------QGK-R--I--G-------I-------E------I---RI----N----.------------T---.A-...E-T- 160
F1.BR.07.07BR844 ------------------N-------Y---I-K---R-V----FQ-R--.-V--------N.E.-E.-------.--L-----------------QG--N--I--G-------I-------E------I---KI----N----.------------T---.A-...--T- 160
F1.CY.08.CY222 ------------------N-------Y--HI-K--KN------F--R--.K--------I-.E.-I.I-V----.-------E------A-----QG-----I--G-------I-------E------I---KI----N----.------------T---.P-...--T- 160
F1.ES.11.DEMF110ES001 ------------------K-------Y-----K--NK-V----F--R--#KV--------E.K.-K.-------#--------------------QG--R--I--D-------I------AE------I--YKI---------.------------T---.A-...--T- 160
F1.FI.93.FIN9363 -------T----------N-------Y--H--K--KR------F--R--.K---------E.E.-E.-------.--N-----------------QG--R--I--G-------I-------E------I---RI----D----.------------T--V.S-...--A- 160
F1.FR.96.96FR_MP411 ------------------S-------Y--H--K--KN------FQ-R--.K---------E.E.-K.--V----.--------------------QG--R--I--D-------I-------A------I---RI----N----.------------T---.A-...--T- 160
F1.RO.96.BCI_R07 -*----------------N-------Y--HI-K--KK-S----F--R--.-V--------E.E.-K.--V----.-------E------------QG-----I--G-------I--------------I--YR-----N----.------------T---.A-...--T- 159
F1.RU.08.D88_845 ------------------N-------Y-----K--K-------F--R--.----------E.E.-K.I-V----.---P----------------LG--R--I--SM------IH------E----------RI----N----.------------T--V.A-...--T- 160
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------------L-----N----------K--K----------R--.-V--------K.-DSK.---V---.------------H-------Q-X-R-----G--------H------E----N----YR-----N----.------------T---.--...---- 161
F2.CM.97.CM53657 ---------------------N----------RR-K----------R--.-V--------K.-DSK.---VS--.--------------------Q---R-----G---------------E------I--QR-----N----.------------T---.--...---- 161
G.BE.96.DRCBL ---------------------N--------I-K--K----------R--.KV---------.-.-K.--VR---.-----DKE----H-------QG--------D---H----H--N---E------I--QT-R-S---P--.------------KV-V.A-...TRRR 160
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------------------N----------K--K----------R--.KV---------.-.--.-IVR---.--N---KA----H------SLR-----I--D-------SH-------------I--Q--R--------.------------K--V.--...TRR- 160
G.CN.08.GX_2084_08 ---------------------N----------K--K----------R--.-V---------.-.-K.-IVR---.------K--Q--H-------QR--H-----D--------H-------------I--QL-R-K------.------------KV-V.--...T--- 160
G.CU.99.Cu74 --------L------------N----------K--KD-W-------R--.K----------.-.--.-IVR---.------K-----H------KQRK----I--D--------H--K--------Q-I--EV-R--------.-K----------K--V.--...T--- 160
G.ES.09.X2634_2 ---------------------N----------K--K----------R--.KV------L--.-.-K.--VR---.------------H-------QG-----I--D--N-----Q--E---N------I--R--------P--.-S----------K--V.--...TRA- 160
G.GH.03.03GH175G ---------------------N--------I-K--K-----R----R--.KV---------.-.-T.--VK---.------QA----N-T-----QR--N--I--D---H----H------E------I--E-----------.------------K--V.K-...ARK- 160
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B.FR.83.HXB2 MENRWQVMIVWQVDRMRIRTWKSLVKHHMYVSGKARGWFYRHHYESPHP.RISSEVHIPLG.D.AR.LVITTYW.GLHTGERDWHLGQGVSIEWRKKRYSTQVDPELADQLIHLYYFDCFSDSAIRKALLGHIVSPRCEYQAG.HNKVGSLQYLALAALI.TP...KKIK 160
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------------------N------L---K----------F--R--.KV---------.-.-K.--VS---.--N---K--Q--H-------QR-----I--D--------H------E----N-I--R--R--------.------------K--V.--...T-TR 160
G.NG.09.09NG_SC62 ------------------K--N-------HI-K---K-S-------K--.-V--------E.-.-K.--VR---.------K--Q--H-------QR-----I--D--------H----------------QV-R--------.------------K--V.Q-...T--R 160
G.PT.x.PT3306 -------V-------------N--------I-K--K----------R--.KV---------.-.-K.--V----.------------H-------QR--H--I--D--------H-------------I--EL-R----F---.------------K--V.PQ...--T- 160
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------------H----------K--------P--A-R--.-V---------.-.-T.--V----.------K--Q--H-------QR--R---E-D---H----H-------------I--Q-----------.--Q---------KV-V.-S...-RSR 160
H.BE.93.VI991 ------------------K--N----------K--KK-V-------TN-.KT-------V-.-.--.-------.------------H-------QE-----I--D--------H-------------I---R---I-D----.-R----------T---.S-...-RT- 160
H.BE.93.VI997 ------------------NK------Y---I-K--NR-V-----D----.-----------.-.--.-------.--------------------Q---------G-------TH------E----G-I--RV----------.--Q---------T--V.A-...--T- 160
H.CF.90.056 ------------------N-------Y--HI-R----------F--T--.-----------.E.--.-------.--N----E------------L-------E-G-------MH------E------I--RV-R---N-P--.-KQ--T------T--V.A-...---- 160
H.GB.00.00GBAC4001 ------------------N-------Y--HI-K--KD------F--T--.K----------.E.--.---I---.--N-----------------QR--------D-----------N---E------I---R-Y-S----T-.------------T--V.--...--T- 160
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------------N-------Y--HN-K---K-L-----D-N--.KV---------.C.-E.--V----.--------------------L---R-----G-------MHH-----EA-----I--------------.------------T---.K-...--R- 160
J.CM.04.04CMU11421 --------------X---N---X---YXXHX-K---R-X-XX--D-N--.K---VXYX-X-.X.-E.-X-----.--Q----X--X--------XL-X-R-----G--X----MH------E------X---X-----D-P--.-XQ---------T---.K-...XXR- 160
J.SE.93.SE9280_7887 ------------------N-------Y--N--K---K-L-----D-N--.K----------.E.-I.-------.--Q-----------------QR--R-----G-------MC-------------I--Q------D----.------------T---.R-...-RR- 160
J.SE.94.SE9173_7022 ------------------N-------Y--N--K---Q-L-----D-R--.K----------.E.--.--V----.--Q-----------------R---R-----G-------MH-------------I--Q------D----.------------T---.K-...-RR- 160
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------------N-------Y-----K--NR-R-----D-N--.K----------.-.-E.--V----.-------E------------L-K-R-----G-------I-------E----------R----------.-TQ---------T---.A-...--T- 160
K.CM.96.96CM_MP535 ------------------N-------Y--HI-K--NR-Y-------R--.K----------.-.-E.--V----.--L-----------------L---R---E-D-------I-------E--V---I---R------C---.------------T--V.A-...RRP- 160
01_AE.AF.07.569M ---------------------N------K-I-K--KK-L-------QN-.KV----Q----.E.G-.-I-R---.--Q---K--Q--H-------LRK-N--I--D--------H-------------I--QV-RH--D-PS-.------------K---.A-...--T- 160
01_AE.CN.09.1119 ------------------K--N----------K--KK-S-------Q--.KV-------I-.E.--.---R---.--Q---K--Q--H--A----QRN-I-----D---R---IQ--E---E----R-I--QV-RY----PS-.------------K--T.--...-R-R 160
01_AE.HK.04.HK001 ---------------------N----------K--KK-Y-------Q--.K----------.E.--.---K---.--Q---K--Q--H-------QRN----I---V--R----Q-----A-----R-I--QV-RYK---PS-.------------R--T.G-...-GSR 160
01_AE.JP.x.DR0492 ---------------------N----------K--KK---------Q--.KV---------.E.--.---R---.--Q---K--Q--H-------QRT----I--D--------Q-------------I--QV-RH----PS-.--Q---------K--T.--...-RTR 160
01_AE.TH.04.BKM ---------------------N--------I-K--KK---------Q--.KV---------.E.-T.---R---.--Q---K--Q--H-------QRK----I--D--------H------E------I--QV-RR----PS-.------------K--T.--...-R-- 160
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ------------------K--N----------K--KK-V-------QN-.KV-------IE.E.-K.---K---.--Q---K--Q--H-------QRE-N--I--D--------H-------------I--QV--H----PS-.------------K--T.--...---R 160
01_AE.TH.90.CM240 ---------------------N--------I-K--KK---------Q--.KV---------.E.--.---R---.--Q---K-----H-------QRK----I--D---K----Q--G----------I--QV-RR----PS-.------------K--T.--...-R-R 160
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------------------N--------I-K--KK-C-------Q--.KV---------.E.-I.---R---.--Q---K--Q--H-------QRE-N--I--D---R----Q--E--------R-I--QV-RR----PS-.------------K--T.--...-R-R 160
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ---------------------N----------KR-K--V----F--R--.------R----.-.-K.---K---.---------Q--H-------QR---------S-------H--N----------I--QV-R---D----.------------K--V.--...T--R 160
02_AG.ES.06.P1261 ---K-----------------N-------H--K--KD--------TR--.KV---------.E.--.---R---.--N---------H------KQ------I--D--------H------X------I--QV-R--------.------------K--V.K-...TRKR 160
02_AG.FR.91.DJ263 ---------------------N--------I-R--KN------F--R--.KV---------.-.--.-IVR---.---A--------H------KQRK----I--D--------H-----AE------I--EV-R--------.-KQ---------K--V.--...A-T- 160
02_AG.GH.03.03GH181AG -------V-------------N--------I-K--K----------R--.KV---------.-.-K.--VR---.------------H------WQ------I--D--------H-------Y-----I--QL---S------.------------K--V.--...TRK- 160
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------------N----------R--KD---------R--.KV---------.-.-T.---R---.------------H-------Q------I--D--------H--K--T-------I---V---I----E-.------------K--V.--...TRT- 160
02_AG.NG.x.IBNG ---------------------N----------K--K-------F--R--.KVC--------.-.--.--VR---.------------H------KQ------I--D-----------N----------I--E--R--------.------------N--V.A-...T-T- 160
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------------------N----------K--HR---------R--.KV---------.-.-T.-IVR---.--QP--------H----V-QQ------I--D--------H------E---------QV-R-K------.------------K--V.--...TRR- 160
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------------------N--------N-K--KD---------R--.KV---------.-.-K.---R---.-------E----S-------L----S-I--D--------H-------------I--QV-----D----.------------K--V.--...T-T- 160
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---------------------N--------I-KR----V-------R--.KV---------.-.--.--VR---.--QK--------H------KQ---------D--------H------ET-----I--E---S--D----.------------K--V.P-...TRKR 160
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------N------I-I-K-----V-K-----RN-.-----------.-.-K.---K---.--------------A------E--------N---------------E----N-I---R---S---R--.---------------R.--...---- 160
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -A--------------K----N----------K--K-*--------R--.KV---------.E.--.--VR---.--QP--Q-----H-------LR--------D-------MH------E------I---R----------.----------------.S-...--T- 159
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------N-------Y--H--K--NR-C----F--RN-.-----------.-.-K.--V----.---------------------R--------S-------V-------E----N-I--R-------F---.------------T---.--...--T- 160
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------------N-------Y--HI-K--KR-N-----D-N--.K----------.S.-E.-------.--N----K------------LR--R-----SM------IH------E----------R-----D----.------------T---.K-...E-R- 160
07_BC.CN.98.98CN009 -------L--------K----N----------RR-N--------D-R--.KV-------V-.E.-K.---K---.--Q---------H-------LR--T--IE-G--------------A-------I-----I---D----HN-----------T---.K-...---- 161
08_BC.CN.06.nx2 --HS---L-----E--K----N---I-DL--*TR-NR-SN--F-DRR--.*V-------IA.E.P-.---NR--.--Q---K-----H-A-----LRS-T--I*-G---EH--M--Y--SP---N---I---V-I---D----QD----F--N---T---.K-...-R-- 158
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------------N-------Y--HT-K--KR-------D-N--.K----------.A.-E.--V----.-------K------------L---R-----S-------IH------E------II-DR----------.------------T---.N-...R-T- 160
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------L-------------N----------R--N--S-------R--.K----------.E.-S.-I-K---.-------E----H-------L------I--G-------MH-----AE------I--QV-T---N----.-KQ---------T---.--...--T- 160
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------------N--------I-K-TNR-R-------R--.-V---------.P.-T.--VI---.-------E------------L---R-----S-------M------TE------I---R-R-----P--.------------K--V.--...T-V- 160
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------N-------Y--H--K--KR------F--R--.-V--------E.K.-E.-------.--QP----------------QG--R--I--G---R---I-------E------I---KI----N----.------------T---.A-...--T- 160
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------------N-------Y--H--K--GR-------D-N--.K----------.-.-K.--V----.-------K------------L---R-----G-------TH-------------I---R-----D----.------------T---.H-...---- 160
14_BG.ES.05.X1870 ---------------------N-I------I-K--K--S-K-----R--.KV---------.-.-K.X-VR---.------K-----H-------QR-----I--DX--X---QH------E------I--G----K---P--.-S----------K-VV.--...-QT- 160
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------------------N----------K--KK---------Q--.KV--Q-----E.E.--.---K---.--Q---K-----H-------QRG----I------R----Q------E----R-I--QV-RYS-D-PS-.------------K--T.--...-R-R 160
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------------N----------K--KD-C-------IN-.-V---------.G.-K.IIVK---.---P--K-------------QE-----I--D--GH----H-------------I--K--R--------.------------K--V.GE...TRT- 160
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------N-------Y-IH--KQTKR-V----F--RN-.-V--------E.-.-K.---A---.---P----------------QG--R--I--G-------I-------E------I--NKI----N----.------------T---.A-...--T- 160
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------------N-I--------K--KN---------R--.KV---------.-.-T.--V----.------KE----H-------LR--R-----D---------------E----N-I---R----------.----------------.--...--T- 160
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------N--------I-K--NK-V-------RN-.KV---------.-.-K.--VK---.------K-----H-------QR-----I--D--------H----------------QV-R--------.------------K--V.--...TRSR 160
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------------H----------K--K--W----F--R--.KV---------.-.-K.-IVR---.------K----XH------KQRE----I--D---HM------N----------I--E--R----FH--.------------K--V.--...T--- 160
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------------N--------I-K---R---------R--.-V---------.E.-T.-IVR---.---S--K-----H-------Q------I--D---H----H-------T-----I--EL----------.------------KV-V.AA...-RT- 160
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------------N----------K-------------R--.K----------.-.--.--VR---.------KE----H-------Q---------D-------M--------------I--Q----S----T-.------------R--V.A-...---- 160
23_BG.CU.03.CB118 ---------------------H-----XK-I-K--K--C-K-----TN-.-----------.E.-K.-I-K---.------------------------------G-------Q-------E----S-I---R---S------.------------K--V.--...T--- 160
24_BG.ES.08.X2456_2 ---K-----------------N--------I-K--KD-W----F--R--.KVX--------.-.-N.-IVR---.------K-----H------KQRK----I--D---R---QH--K-------------D-F------P--.------------K--V.--...T--- 160
25_cpx.CM.02.1918LE ------------------N-------Y--H--K--KK---------H--.-----------.-.-E.--V----.-------E------------L---R-----G---R---MH------E------I-------K-D----.-K----------R--V.A-...---- 160
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------------H----Y---R-K--K--L-------R--.KV---------.-.--.---R---.--Q----E----H-------LR--------G--------Q--E----------IV-Q-IIHK------.-K----------K--V.AT...-RT- 160
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------G-----------NA------Y--HK-K--K--H-----D-H--.K----------.-.-E.--V----.--Q-----------------L---R-----G-------IH------E------I--YR-----D-P--.--Q---------T---.--...---- 160
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------N--------I-R--KK-V-K-----T--.-V---------.-.-K.--VI---.---------------------E--------D---------------E----N-I--R--R---D--T-.------------T--T.K-...--T- 160
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------N-------Y--HI-K--KR------F--R--.-V--------E.E.DELV------.---------------------GK-R--I--G-------IN------E------I--QKI---------.----------------.--...-R-- 161
31_BC.BR.04.04BR142 -------L--------K----N--------I-KR-S--S-K-----RN-.K----------.E.--.---K---.--Q---------H---L---LRG-------G---R---MH-----AE------I---R-----D----.--Q---------T---.K-...---- 160
32_06A1.EE.01.EE0369 --------N-L-------N-------Y--HI-K--KN-------D-H--.K----------.S.-E.-------.--N----E------------L---K--I--S-------MH------E------I-----RH-------.------------K---.K-...--R- 160
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------G-----K-K--H------V-I-K--K----------Q--.KV---------.E.-K.I--R---.--Q---K-----H-------QRD----I--D--------N-------------I--QV-RH----PS-.------------K--T.-Q...-R-R 160
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------------------N-I--------K--KK---------Q--.KV---------.E.--.---R---.--Q---K--Q--H-------QRN----I--D---R----Q------E----R-I--QV-RR----PS-.------------K--T.--...-R-R 160
35_AD.AF.07.169H ------------------K--N--------I-K--K--V-------RN-.-V----Q----.-.--.I-VR---.------K-----H-------LQ-----I--DV-------H--N----------I--E----S------.------------K---.--...T-TR 160
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------------N-------HI-KT-KD---------R--.KV---------.-.--.---R---.------------H------KQRK----I--D--------H-------------I--Q------D-P--.------------K--V.--...T-R- 160
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------------------N-------HI-K--K----------RD-.-V---------.E.-W.--VR---.--QP--------H-------LRK-R--I--D--------H-----------T-I--R--R-----P--.-S----------K--V.P-...TRKR 160
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------N-------Y--H--K--KR-C-K--F--RN-.-V--------Q.E.DK.-------.--------------------QGS-R--I--D-------I-------E----N-I---RI----N----.------------T---.A-...Q-T- 160
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------N-------Y--H--K--KE---------T--.-----------.E.--.--V----.---------------------R--R-----D--------------AE----H-I--R--R---N----.------------T---.A-...---- 160
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------------I-R--NK-------K-T--.K----------.E.-A.--V----.-------E---------K---RK-----N-D-----------N---E----N----R----S-N----.----K-------T---.K-...---- 160
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------------------N----------K--K--Y-------T--.K----------.-.X-.---K---.------------------------------N---------------E----NTI---R----------.--Q---------T---.--...--X- 160
43_02G.SA.03.J11223 ---------------------N-X--------K--K----------RN-.KV-------XX.-.-T.-XXX---.-XQ----X-Q--H------XQ-K-------D--------H------E------I--Q--R--------.------------K--V.K-...TRK- 160
44_BF.CL.00.CH80 ------------------N-------Y--H--K--KR-L----F--R--.-V-------XE.-.-X.-------.--------------A-----QG--R--I--G-------IH-----T----------YK-----N-P--.------------T--V.A-...--T- 160
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------------H----------K--KR--------TR--.KVAA-------.-.-T.--VR---.--Q---K-----H-------L---------D---------H------------I--QV-R------T-.------------K--V.--...TRT- 160
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------------N-------Y-----K--KR--------TR--.-V--------D.K.DT.-------.--------------------QG--R-----D-------I--------------I--QK-----N----.------------T--V.A-...--T- 160
47_BF.ES.08.P1942 ------------------SK------Y-IHT-K--KK------F--R--.K---K---X-EEE.NK.--V----.--N-----------------QGK-R--I--G-------I-------E------I---R-----N----.------------T---.AT...--A- 161
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------------N----------K--KK-C-------QN-.KV--------E.G.-K.---K---.--Q---K--Q--H-------QRD----I--D--------HH------------I--QV-RR----PT-.------------K--T.-Q...-R-- 160
49_cpx.GM.03.N26677 -------L-------------N-------HI-R--S----------R--.KV---------.E.--.--VR---.--Q----E----H-------LR--------G-------MH-----T-------I-----R---V-P--.------------T---.KT...-R-- 160
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------------N----------K--KK---------Q--.KV---------.K.--.---R---.--Q---Q--Q--H-------QRD-N--I--D--------H--E----------I--Q--IH----PS-.------------KT-T.--...-R-R 160
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------------------H-V--------K--KK-V-------Q--.KV---------.E.-K.--VR---.--Q---K-----H-------QGL----I--D--------Q-----A-------I--QV-RH----PS-.------------K--T.--...-R-R 160
53_01B.MY.11.11FIR164 ---K-----------------N------I---K--K.-V-------QN-.KV---------.-.-K.I--R---.--Q---Q-----H-------QGN-N--I--D--------HH----------NTI--QRIRS----PS-.--R---------T--T.-Q...-R-R 159
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------K---------I-I-K--K--V-K---D-M--.K----------.G.-K.-------.-----------------D--RES-------D---------------E----N-I--RV---S-A----.------------K--T.--...---- 160
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------------------N--------I-K--K----------Q--.KV-------I-.E.--.---R---.--Q---K--Q--H-------QRT-R--I--D---R----H--N--------R-I--QV-RH----PS-.------------K--T.--...---R 160
O.BE.87.ANT70 -------L-------QKVKA-N----Y-K-R-R-TEN-W-------RN-.-V--S-Y--V-.V.-H.V-V----.--MP----E---H-------Y-K-K--I---T--RM---H--T--TA--V---I--QR-LTK---PT-.-SQ--T--L---R-VV.KA...RSR- 160
O.CM.91.MVP5180 -------L----I--QKVKA-N----Y-K-M-K--AN-R-------RN-.KV--A-Y--VA.E.-D.I-V----.--MP---EE---H------QY-E-K--I---T--RM---H--T--TE------I--QR-LTK---L--.-SQ--T--F---K-VV.KV...-RN- 160
O.CM.98.98CMA104 -------L-------QKVKV-N----Y-K-R-R--KD-Y-----X-RN-.-V--G-Y--V-.Q.-C.I-V----.--MP---EDQ--H------QY-K-R--I---T--RM------T--TE------T--QR-LTK-D-PE-.-S---T--L---RVVV.KT...-RN- 160
O.FR.92.VAU -------L-------QKVKA-N----Y-K-R-R--TD-Y-K-----IN-.-V--R-Y--V-.P.-C.IMV----.--MP---EEQ--H------QCRK-I--I---T--K----H--T--TE----R-T--QR-L-Q---PE-.-SQ--T--L---R-VV.KA...-RNR 160
O.SN.99.99SE_MP1299 -------L-------Q-VK--N----Y-K-R---T-D-Y----F--RN-.-V--G-Y--V-.G.PW.I-V----.--MP----E---H-------Y-K-K--I---T--RM--I---A--TE------I--QR-LT----P--.-SQ--T--L---RVVV.KE...-RN- 160
O.US.10.LTNP -------L-------QKVKA-N----Y-K-R-R-TKD-H------TRN-.----S-Y--V-.M.-C.V-V----.--MP---EDQ--H------QY-K-K--I---T--RI--Q---T---E----R-I--QR-LTK---P--.-SQ--T--L---R-VV.KA...-RS- 160
O.US.97.97US08692A -------L-------QKVKV-N----Y-K-R-R-TKD-Y------CRN-.--XXS-Y--I-.P.-F.I-V----.--MP--X-E-M-H------QY-K-A--I---T--RM---H--T--TE------I--QR-LTK---P--.-SQ--T--L---R-VV.KE...-RH- 160
N.CM.02.DJO0131 --------V------R--K--H----------R--E--Y------TN--.K--------V-.L.--.-------.--T----S----H------KLGK-K------M--K-------N--TA----Q-V--RP-F-----P--.--Q--T--H---T-WV.GV...--R- 160
N.CM.04.04CM_1015_04 --------V----------I-N-------H--K--K--Y-------R--.KT-------V-.Q.-T.---V---.--T---QP----H-------LRK-K------M--K----------T-----Q-V--RQ-F-----P--.--Q-DT------T-WV.GI...--R- 160
N.CM.06.U14842 --------V-------K----N----------K--T--H------TXX-.KK-------V-.Q.-K.---I---.--T---QP----H-------LGK-K------M--K-------N--TA----Q-V--KP-L-----P--.-QQ--T------T-WV.GV...--R- 160
N.CM.95.YBF30 --------V-------K--K-N----------K--K--Y------TH--.K--------V-.Q.--.--TV---.--T---QS----H-------LRK-K------M--K----H-----TA----Q-V--RP-L-----P--.-KQ--T------T-WV.GA...--R- 160
N.CM.97.YBF106 --------V-----X-K----N----------K--K--Y------TK--.KT---X---V-.X.-X.---V---.--T---QP----HX------QGK-K------M--K---C---N--TA----Q-V--RP-L---X-P--.-XQ--T-----XT-XV.GV...--RR 160
N.FR.11.N1_FR_2011 -A------V----------K-N----------K--K--Y------TN--.K-G--------.P.--.---I---.--T---QP----H-------LRK-K------M--K-------N--TA----Q-V--RQ-I-K---P--.-KQ--T---I--T-WV.GA...--R- 160
P.CM.06.U14788 ------------IP-EKVKA-N----Y-K-R-K-T-K--------TT--.----A-Y--V-.T.-T.IIV-X--.--MP---EEQ--H-A-V---QGK-T--I---T--R----H--Q------V-R-I--DR-LXX---S--.-SQ---------KVVV.GK...VXR- 160
P.FR.09.RBF168 ------------IS-EKVKA-N----Y-K-R-K-TKN--------TV--.----G-Y--V-.A.-T.I-V----.--MP---EEQ--H-A-V---QGK-T--I---T--R----H--Q------V-R-I--DR-LNK---S--.-SQ-----F---KVVV.GK...V-R- 160
CPZ.CD.06.BF1167 -------RV---I------A-N------I-K-KHCKE-K-----DID--.-KGG-----ITEK.-K.----I--.---C--KA----H-A-----QG--W-E----T---I--SR--P--TER---Q-I--EKILQH-HFPT-.-S------F--FKKVL.EQ...N-Q- 161
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------Q---------VK--N----Y---R-K--KN-------DGTN-.-MA-QIY--IN.Q.-K.-IV----.--MP--------H--A----ERG--------T--R----H-----TAT---N-I-EKA-L-K--FPE-.-S-------W--KQ-V.KT...--NR 160
CPZ.GA.88.GAB1 ------------------K--N----Y-I-R-K-----------DH-N-.KVA--I---FRDY.SK.-IV----.A-SP---A----H----Q--LGS-V-----FT--R---SQ-----AET---R-I--QL-A-----KE-.-RQ-----F---K---.SE...RRHR 161
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------QV--MI----L---N------IFTTKYCKE-K------TDV-.KRAG-I----EGK.--.I-VLH--.--AC---P----H--G----QG-----I---T------TK--A--TAG-V-Q-I--ERILTF-H--T-.-RQ--T-----FLKVVEAQY..-TA- 163
CPZ.US.85.US_Marilyn -------L---------VKA-N----Y---R-K--K----------TN-.-VN------ID.K.-K.I--I---.--K---QA----H-------QGT-K--I---M--K----------TA------V--RP-I-K---PT-.--------F---K--V.GQ...S-RR 160
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B.FR.83.HXB2 ...PPLPSVTKLTEDRWNKPQKTKGHRGSHTMNGH...* 192
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...------R--A------------P---------...- 193
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ...-----IR------------------------C...- 193
A1.ES.06.X2110 ...------R------------------------P...- 193
A1.IT.02.60000 ...------R-------------R-R--------C...- 193
A1.KE.06.06KECst_001 ...------KI------------R-P--N-----C...- 193
A1.RU.11.11RU6950 ...------R-------------R-R--N-----C...- 193
A1.RW.07.pR463F ...------R-------------R-P--------C...- 193
A1.SE.95.SE8538 ...------K-------------R----N---H-Y...- 193
A1.TZ.01.A341 ...------RI-A----------R----------C...- 193
A1.UA.01.01UADN139 ...------R---------S---R-R--N-----C...- 193
A1.UG.07.p191845 ...------RI-A----------R-P-E------C...- 193
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...------K------------------------C...- 193
A2.CD.97.97CDKTB48 ...------R--V----------R----------C...- 193
A2.CM.01.01CM_1445MV ...------R--V----------R----N-----C...- 193
A2.CY.94.94CY017_41 ...------R--V---------------------C...- 193
B.AR.04.04AR143170 ...------R--------E--------ENR-----...- 193
B.AU.04.PS1038_Day174 ...-----XX------------I------------...- 194
B.BO.09.DEMB09BO001 ...------A-----------------E-------...- 193
B.BR.06.06BR1119 ...------R-----------------E-------...- 193
B.CA.07.502_1191_03 ...------R---------------------I---...- 193
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ...------R--------N----------R--H--...- 193
B.CN.10.DEMB10CN002 ...------R------------------N--TS--...- 193
B.CO.01.PCM001 ...------K----------R-I------------...- 193
B.CU.99.Cu19 ...------R---------------------L---...- 193
B.CY.09.CY266 ...------K-----------G----....M-H--...- 189
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ...------R----------R--------------...- 193
B.DK.07.PMVL_011 ...------------------------E----S--...- 193
B.DO.05.05DO_160884 ...------R----------H---D-------Y--...- 193
B.ES.09.P2149_3 ...-----------------R-----K---S-S--...- 193
B.FR.08.DEMB08FR002 ...-----------------R-----------T--...- 193
B.GE.03.03GEMZ004 ...------R----------R-------NN-----...- 193
B.HT.05.05HT_129389 ...------Q------------I----E-P-----...- 193
B.JM.05.05JM_KJ108 ...------R-------------R-----------...- 193
B.JP.05.DR6538 ...------A-------------------------...- 193
B.KR.07.07KYY4 ...------R--------------------S----...- 193
B.NL.00.671_00T36 ...------R----------R------E----H--...- 193
B.PE.07.502_2649_wg8 ...------A--------N-R--T--Q-N-MRH--...- 193
B.PY.03.03PY_PSP0115 ...------K-----------E--DRQ--------...- 193
B.RU.11.11RU21n ...------------------R--D------IS--...- 193
B.TH.07.AA040a_WG11 ...------------------R-M--------S--...- 193
B.TT.01.01TT_CRC50069 ...------K-----------------E-------...- 193
B.TW.94.TWCYS_LM49 ...------V----------------------H--...- 193
B.UA.01.01UAKV167 ...------R----------------------H--...- 193
B.US.11.ES38 ...------------------------E-------...- 193
B.UY.02.02UY_TSU1290 ...------R-----------R-------------...- 193
B.VE.10.DEMB10VE001 ...------K--------E-R-----K--------...- 196
B.YE.02.02YE507 ...--------------------------------...- 193
C.AR.01.ARG4006 ...------R--V----------RDR--N-I----...- 193
C.BR.07.DEMC07BR003 ...------K--V-------*--RD---N------...- 192
C.BW.00.00BW07621 ...------R--V----------R-R--N------...- 193
C.CN.98.YNRL9840 ...------K--V-----N---IR-R--N------...- 194
C.CY.09.CY260 ...------R--V---------------N------...- 193
C.ES.07.X2118_2 ...------R--V-----N----R----N-----X...- 193
C.ET.02.02ET_288 ...------S--V----------R-R--N--V---...- 193
C.GE.03.03GEMZ033 ...------R--V----------R-R--N------...- 193
C.IL.98.98IS002 ...------S--A--K-------R-R--N------...- 193
C.IN.03.D24 ...------R--V-----N----R-R--N------...- 193
C.KE.00.KER2010 ...------Q--V-----N----R-R--N------...- 193
C.MM.99.mIDU101_3 ...-----IK--V-----N---IR-R--N------...- 194
C.MW.93.93MW_965 ...------K--V----------R-R--N------...- 193
C.SN.90.90SE_364 ...------R--V----------R-R--N------...- 193
C.SO.89.89SM_145 ...-----IR--V-----N--RIR-R--N------...- 193
C.TZ.02.CO178 ...-----IR--V-----N----R-R--N---S--...- 193
C.US.98.98US_MSC3018 ...------R--V-----N----RDR--H------...- 193
C.UY.01.TRA3011 ...------K--V--------R-RDR--N------...- 193
C.YE.02.02YE511 ...------R--V----------M-R--N------...- 193
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ...------R-----------EI-----N------...- 193
C.ZM.02.02ZM108 ...------R--V----------R-R--N------...- 193
D.CD.83.ELI ...------R-----------Q-R-----------...- 193
D.CM.10.DEMD10CM009 ...------R-----------Q---------T---...- 193
D.CY.06.CY163 ...------R-----------Q----K-----S--...- 193
D.KE.97.ML415_2 ...------R-----------R-------------...- 193
D.KR.04.04KBH8 ...------R-----------E---R---P-----WSF- 196
D.SN.90.SE365 ...------R-----------------E-------...- 193
D.TD.99.MN011 ...------R-----------Q-------------...- 193
D.TZ.01.A280 ...------K-----------R-------P-----...- 193
D.UG.08.p191859 ...------R-----------R-------------...- 193
D.YE.02.02YE516 ...------K-----------Q-------------...- 193
D.ZA.90.R1 ...------R-------------R-----------...- 194
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ...------Q--V---------I-----N-I----...- 193
F1.AR.02.ARE933 ...------Q--V----------R-----------...- 193
F1.BE.93.VI850 ...------Q--V--------E-R-----------...- 193
F1.BR.07.07BR844 ...------Q--V--------G-R-----------...- 193
F1.CY.08.CY222 ...-----IK--V--------E-R----N------...- 193
F1.ES.11.DEMF110ES001 ...------R--V--------E-R---E-------...- 193
F1.FI.93.FIN9363 ...------K--V--------EIR-----------...- 193
F1.FR.96.96FR_MP411 ...------K--V--------E-R-----------...- 193
F1.RO.96.BCI_R07 ...------K--V-------REIR-----------...- 192
F1.RU.08.D88_845 ...------K--V--------E-------------...- 193
F2.CM.10.DEMF210CM007 ...------R--V-----N----R-----------...- 194
F2.CM.97.CM53657 ...------R--V-----N----R-----------...- 194
G.BE.96.DRCBL ...------R--------E----R---ENP-----...- 193
G.CM.10.DEMG10CM008 ...------Q---------S--IRD-KE-P--S--...- 193
G.CN.08.GX_2084_08 ...------K------------------NPS-S--...- 193
G.CU.99.Cu74 ...------K-----------R-R---ENP-----...- 193
G.ES.09.X2634_2 ...------R-----------R-R----NP--T--...- 193
G.GH.03.03GH175G ...------R----N------------ENP-----WNC- 196
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B.FR.83.HXB2 ...PPLPSVTKLTEDRWNKPQKTKGHRGSHTMNGH...* 192
G.KE.93.HH8793_12_1 ...------R---------S---R---E-P-----...- 193
G.NG.09.09NG_SC62 ...------R------*----------ENP--S-Y...- 192
G.PT.x.PT3306 ...------R-----------R-R--K-N------...- 193
G.SE.93.SE6165_G6165 ...-------E-A----------R---ENP-----...- 193
H.BE.93.VI991 ...------R--V----------R-----------...- 193
H.BE.93.VI997 ...------K--V--G-------R---------R-...- 193
H.CF.90.056 ...------R--V----------R-----------...- 193
H.GB.00.00GBAC4001 ...------R-------------R-----------...- 193
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...------Q--V--------------E-------...- 193
J.CM.04.04CMU11421 ...------Q--V-----N----R-----X-----...- 193
J.SE.93.SE9280_7887 ...------Q--V----------T---E-------...- 193
J.SE.94.SE9173_7022 ...------Q--V----------RD--E-------...- 193
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...--V---Q--V----------R--------S-Q...- 193
K.CM.96.96CM_MP535 ...--V---K--V----------R-----Q-----...- 193
01_AE.AF.07.569M ...------K------------.G--GENP-----...- 192
01_AE.CN.09.1119 ...------K------------IR---ENPS----...- 193
01_AE.HK.04.HK001 ...------K-------SE----R---ENP-----...- 193
01_AE.JP.x.DR0492 ...------K------------IR--GENP-----...- 193
01_AE.TH.04.BKM ...------K------------I----ENP-----...- 193
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ...------K------------IR----NP--S--...- 193
01_AE.TH.90.CM240 ...------.EI----------.R---ENP-----...- 191
01_AE.VN.98.98VNND15 ...------K------------IR---ENP-----...- 193
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ...------R--------E----R--K-N------...- 193
02_AG.ES.06.P1261 ...------K--------E----R------S----...- 193
02_AG.FR.91.DJ263 ...------K--A----------R----NRS----...- 193
02_AG.GH.03.03GH181AG ...------K-------------R-----RS----...- 193
02_AG.LR.x.POC44951 ...------K--A-N-------IR-----RS----...- 193
02_AG.NG.x.IBNG ...------R--A----KE----R-----RP----...- 193
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...------K--A-----E----R----NRS----...- 193
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ...------K--A----------R-----RS----...- 193
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ...------K--A----------------RS----...- 193
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...------------------R--D-------S--...- 193
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...------K--V----------R-R-ENQI----...- 192
05_DF.BE.x.VI1310 ...------R---------------R--N-----Y...- 193
06_cpx.AU.96.BFP90 ...------Q--V----------R---E-------...- 193
07_BC.CN.98.98CN009 ...-----IK--V-----N---IR-R--N------...- 194
08_BC.CN.06.nx2 ...-----IK--V---C-N-PMIRAPS-N------...- 191
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...------K--V--------R-R---ENQ-----...- 193
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...------R-----------R-------------...- 193
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...------K-------------R---EN-----CWNC- 196
12_BF.AR.99.ARMA159 ...------K--V-----N----R-----------...- 193
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...------K--V----------RD--ENQ-----...- 193
14_BG.ES.05.X1870 ...---X--K-----------R-R----NP-----...- 193
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...----R-K-------D----IR---ENP--D--...- 193
16_A2D.KR.97.97KR004 ...------R-------------------------...- 193
17_BF.AR.99.ARMA038 ...------K--V--------E-R-----------...- 193
18_cpx.CU.99.CU76 ...------R--A----------R----NQ-----...- 193
19_cpx.CU.99.CU7 ...------R-------------R---ENP-----...- 193
20_BG.CU.99.Cu103 ...------R-----------R-R---ENP-----...- 193
21_A2D.KE.99.KER2003 ...------R------------I----E--M----...- 193
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...------R-------------R---EYP-----WKC- 196
23_BG.CU.03.CB118 ...------R-----------R-R---DN------...- 193
24_BG.ES.08.X2456_2 ...------R-----------R-R---EN------...- 193
25_cpx.CM.02.1918LE ...------R--------E--------ENQ-----...- 193
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...------K-----------------E-------...- 193
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...-S----R-------------R---ENQ----Q...- 193
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...------R------------I-----N------...- 193
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...------R----------R--------------...- 194
31_BC.BR.04.04BR142 ...------R--V-----R----RDR--NQ-----...- 193
32_06A1.EE.01.EE0369 ...------Q--V-----E----R---E------R...- 193
33_01B.ID.07.JKT189_C ...------K------------IR---ENP--S--...- 193
34_01B.TH.99.OUR2478P ...------K-----------QIR---ENP-T---...- 193
35_AD.AF.07.169H ...-----IR--A----------R-P-E------C...- 193
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ...------K-------------R-----RST---...- 193
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...------K-------------R---ENP-----...- 193
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...------K--V----------R-----------...- 193
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...-----LK-------------T-----------...- 193
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...-----LK----NK-----R-------------...- 193
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...------R-------------------------...- 193
43_02G.SA.03.J11223 ...------A----X----S---R-----RX----...- 193
44_BF.CL.00.CH80 ...------Q--V--------E-----E-------...- 193
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ...------K--A----------RD---------C...- 193
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...------K--V--------E-R-----------...- 193
47_BF.ES.08.P1942 ...------Q--VX-------------E-------...- 194
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...------K------------IR---ENP--S--...- 193
49_cpx.GM.03.N26677 ...-----TR-------------R-R--N------...- 193
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...------K------------I----ENPI-H--...- 193
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ...------K------------I-D--EH------...- 193
53_01B.MY.11.11FIR164 ...------K------------I--R-ENPI----...- 192
54_01B.MY.09.09MYSB023 ...------K------------IR---ENL--S--...- 193
55_01B.CN.10.HNCS102056 ...------K-------------M---EN------...- 193
O.BE.87.ANT70 ...------Q---------HLRIRDQLK-PS----...- 193
O.CM.91.MVP5180 ...------QR---------W-IRDQL---S----...- 193
O.CM.98.98CMA104 ...------Q--------RHL-IRDQLE--S----...- 193
O.FR.92.VAU ...------Q--------RHLRI-DQP--QL-H--...- 193
O.SN.99.99SE_MP1299 ...------Q-------SRHLRIRDQLE--S----...- 193
O.US.10.LTNP ...------Q--------RHLR-RDQPE--S----...- 193
O.US.97.97US08692A ...------Q--------XHLRIRDQXE--S----...- 193
N.CM.02.DJO0131 ...----------------H---Q----NPI----...- 193
N.CM.04.04CM_1015_04 ...------A--------RH---Q----NPI----...- 193
N.CM.06.U14842 ...---------------EH---Q----N-I--X-...- 193
N.CM.95.YBF30 ...---------------EH--MQ----NPI----...- 193
N.CM.97.YBF106 ...---------------ER---Q----NPI---P...- 193
N.FR.11.N1_FR_2011 ...---------------EH---Q----NP-----...- 193
P.CM.06.U14788 ...------QI--Q-I-SN--R---XQE--S-S-CYKP- 196
P.FR.09.RBF168 ...------QI--Q-I-SX--R-X-RQE--S-S-CYKP- 196
CPZ.CD.06.BF1167 PHR-------V-A--------RI-A-QENRGI--Y...- 197
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...------A--A--------R-RD-QE-PMSS-C...- 193
CPZ.GA.88.GAB1 ...------A---------H-R--V-QENL-R---...- 194
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 KPGR---A-V---------H--IR----N-II--Y...- 199
CPZ.US.85.US_Marilyn ...----------------C-----QPEN---S--...- 193
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Vpr start frameshift in HXB2 Vpr end
oligomerization Vpr end in HXB2

amphipathic α-helix H(S/N)RIG motifs

B.FR.83.HXB2 MEQAPEDQGPQREPHNEWTLELLEELKNEAVRHFPRIW.LHGLGQHIYETYGDTWAGVE.AIIRILQQLLFIH#FRIGCRHSRIGV.TR....QRR.A.RNGASRS* 96
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------------Y------------Q--------P-.------Y--N------E---.----T------V-.-----Q-----I.X-....G--.G.---SG-X- 97
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------------Y---M--------H--------Q-.-Q-------D------E---.--V--------V-.-----H-----L.M-G...G--.G.-D--G--- 98
A1.ES.06.X2110 ---------------------------H--------P-.---------N------E---.-----------V-.-----Q-----I.IQ....G--.V.-D-SG--- 97
A1.IT.02.60000 --------------Y---M-----DI-H--------P-.---------N------E---.-----------V-.-----Q-----I.LQ....R--.V.---S---- 97
A1.KE.06.06KECst_001 --------------Y---M-----D--H--------P-.-----I---N------E---.--V-T------V-.-----Q-----I.IP....G--.G.---P---- 97
A1.RU.11.11RU6950 --------------Y---M-----DI-H--------P-.------Q--N------E---.----T------V-.-----Q-----I.-Q....R--.V.---SR--- 97
A1.RW.07.pR463F --------------Y---M-----D--Q--------P-.---------N------E---.--V-T------V-.-----Q-----I.I-....G--.V.-D-SG-P- 97
A1.SE.95.SE8538 --------------Y-A-I-D------H--------P-.---------D------E---.--T-T------V-.-----H-----I.I-....G--.V.-D--G--- 97
A1.TZ.01.A341 --------------Y---M-D---D--H--------P-.--E---Q--H------E---.--V-T------V-.-----Q-----I.I-....G--.G.---SG--- 97
A1.UA.01.01UADN139 ---V--------------M--------H--------P-.---------N------E---.-----------V-.-----Q-----I.VQ....R--.G.---S---- 97
A1.UG.07.p191845 --------------Y---M-D---D--H--------P-.--A-------------E---.--T-T------V-.-----Q-----I.I-....G--.G.---P---- 97
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------------Y---M--------H-----Y--P-.--A------N------T---.V----------V-.-----Q-----I.IP....G--.G.-D--G--- 97
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------P-------V--------Q--------P-.---------N-----RE---.--V--------V-.-----Q-----I.IP....R--.V.-D----P- 97
A2.CM.01.01CM_1445MV --------------Y---M--------Q--------P-.--D------DI-----E---.----Y------V-.-----Q-----I.I-....R--.V.-D-T--P- 97
A2.CY.94.94CY017_41 --------------Y---M--------Q--------H-.------Y--N------E---.V---Y------V-.-----Q-----I.I-....R--.V.-D----P- 97
B.AR.04.04AR143170 --R-----------YH-----------S--------V-.--E------N------E---.----M--------.-----H-----I.--....---.I.-------- 97
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------Y------------S--------P-.--S---Y---------T---.-------------.-----------I.IQ....L--.-.-------- 97
B.BO.09.DEMB09BO001 ---T--N---S---Y------------Q--------S-.------Y---------E---.----V--------.-----Q-----I.I-....-T-.-.---T---- 97
B.BR.06.06BR1119 --------------Y---------G--S--------S-.------Y---------E---.-------------.-----Q-----I.-......--.-.-------- 95
B.CA.07.502_1191_03 --------------Y-Q----------A--------P-.------Y-------------.----T--------.-----Q-----I.LQ....---.-R----N--- 98
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ---S----------Y-A----------S--------P-.--S-----------------.-------------.-----Q-----I.I-....---.T.-------- 97
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------------------------S--------P-.--S---Y---------T---.--------M----.Y----Q-----I.I-....---.-.#D------ 96
B.CO.01.PCM001 --------------Y------------RV------SS-.-------------N------.VL--T--------.------L----I..Q....--G.-.-------- 96
B.CU.99.Cu19 ---------------I-----------S--------T-.------Y-------------.-L--M---I--T-.-----------I.NL....---.T.-------- 97
B.CY.09.CY266 -----G----....-DA--------------K----A-.--S---Y---------T---.-------------.-----Q-----I.IP....---.-.-------- 93
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------------Y------------S----------.--S-------------T---.-------------.-----Q-----I.--....---.T.-------- 97
B.DK.07.PMVL_011 --------------Y---------------------P-.--S---Y---------T---.-LL-V--------.-----Q-----I.L-....---.G.-------- 97
B.DO.05.05DO_160884 -----Q----P---Y-V-A--V--------------M-.------Y---------E---.-------------.-----Q-----I.LP....R--.T.---S---- 97
B.ES.09.P2149_3 --------------F------------S--------P-.--N---Y--A----------.-LV----------.-----H--K--I.I-....---.-.-------- 97
B.FR.08.DEMB08FR002 --------------Y-D-A-----------------P-.--S---Y-------------.----T--------.-----H-----I.I-....---.S.-------- 97
B.GE.03.03GEMZ004 -------------QY------I-----R--------P-.-Q----Y-------------.--T-T--H---V-.-----Q-----I.NP....---.-R---T---- 98
B.HT.05.05HT_129389 --------------Y---A--------S--------V-.--------------------.-------------.-----Q-----I.-PTR..---.-.---TG--- 99
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------Y------------R--------V-.--------------------.----T------V-.-----Q-----I.IQ....---.T.---P---- 97
B.JP.05.DR6538 ---------T----Y------------R--------P-.--S-----------------.-------------.-----Q-----I.IP....---.-R-------- 98
B.KR.07.07KYY4 --------------F------------S--------P-.------Y-------------.-L--T---I----.-----Q---M-I.S-....R--.-.-------- 97
B.NL.00.671_00T36 --------------Y-A----------S--------G-.--------------------.-L-----------.-----Q-----I.--....RG-.V.------P- 97
B.PE.07.502_2649_wg8 ---P---H--P---YET-------------------P-.------Y---------T---.----V--------.-----H-----I.--....---.-.-------- 97
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----G----P---Y---A--------S----------.--N------NL-----T---.-X--T--------.-----H-----I.-P....---.P.-------- 97
B.RU.11.11RU21n --------------Y-Q-------------------A-.------Y-------------.-L--T--------.-----Q-----I.I-....RS-.-.-H------ 97
B.TH.07.AA040a_WG11 -------H------Y------------S----------.------Y--D----------.-------------.Y----------I.-P....---.-.-------- 97
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------Y------------S--------A-.--S---YV------------.-------------.-----H-----I.I-....---.-.-------- 97
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------P---Y-A----------R--------P-.--S---Y-------------.-------------.-----Q-----I.I-....---.-.---S---- 97
B.UA.01.01UAKV167 ----------P---Y-A-A--------S--------P-.--S---Y-------------.-------------.-----Q-----I.I-....---.-.-------- 97
B.US.11.ES38 --------------Y-----------------------.--S---Y---------E---.-------------.-----Q-----I.I-....---.-.---S---- 97
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------------Y---A--------S-S------P-.--S---Y---------T---.-L--M--------.-----Q-----I.M-....---.-.---S---- 97
B.VE.10.DEMB10VE001 --R-----------Y------------R--------G-.--N-----------------.-------------.-----H-----I.I-....---.T.----N--- 97
B.YE.02.02YE507 --------------Y------------S--------L-.--S---Y-------------.-LV-M--------.-----Q-----I.-P....R--.-.-------- 97
C.AR.01.ARG4006 --------------Y------------Q--------P-.--S---Y---------M---.-----------V-.-----------I.I-....---.-.-------- 97
C.BR.07.DEMC07BR003 ----L---------Y------------Q--------P-.--S---Y---------T---.-----------V-.-----Q-----I.L-....---.-.---PN--- 97
C.BW.00.00BW07621 --------------Y------------Q--------P-.--S------N------T---.-------------.-----Q-----I.M-....---.T.-------- 97
C.CN.98.YNRL9840 ---P-----------------------Q--------P-.------YV--------T---.T---L--------.-----Q-----I.W-....---.-.-------- 97
C.CY.09.CY260 --------------Y---A--------Q--------V-.--S-------------T---.-L-----------.-----Q-----I.L-....---.-.----N--- 97
C.ES.07.X2118_2 ---P----------Y----X-I-----Q--------P-.--N-------------T---.-L---------V-.-----Q-----I.LQ....---.-.----N--X 97
C.ET.02.02ET_288 --------------YS--------D--Q--------P-.--S---Y--N------R---.-L-TF---S----.-----H-----I.--....---.-.-------- 97
C.GE.03.03GEMZ033 --------------Y------I-----Q--------P-.--SI--Y---------T---.V---V--------.-----Q-----I.L-....---.-.-------- 97
C.IL.98.98IS002 ------N-------Y---A--------Q--------P-.--S---Y---------M---.--------M----.-----H-----I.I-....---.-.---T---- 97
C.IN.03.D24 ---P----------Y------------Q--------P-.------YV--------T---.T------------.-----H-----I.V-....---.-.-------- 97
C.KE.00.KER2010 ---P----------Y------I-----Q--------P-.--SI--Y---------T---.-------------.-----H-----I.L-....---.-.-------- 97
C.MM.99.mIDU101_3 ---P-----------------------Q--------P-.------YV--------T---.I------------.L----Q-----I.V-....---.-.-------- 97
C.MW.93.93MW_965 --------------Y---A--------Q--------P-.--N-------------T---.V------------.-----H-----I.L-....---.T.---PN--- 97
C.SN.90.90SE_364 --------------Y------------Q--------P-.--S-------------T---.-------------.-----Q-----I.IQ....---.-.-------- 97
C.SO.89.89SM_145 ---S----------Y------I-----Q--------P-.--N-------------T---.-----------T-.-----Q-----I.L-....---.-.-------- 97
C.TZ.02.CO178 ---P----------Y---A--I--D--Q--------P-.--S------A-H----N---.-L--M------V-.-----Q-----I.LQ....---.-.-------- 97
C.US.98.98US_MSC3018 ---S--------T-Y------------Q-------IQ-.--S-------------T---.-------------.-----QY----I.L-....---.T.-------- 97
C.UY.01.TRA3011 --------------Y------------Q--------P-.--S-------------M---.-----------V-.-----Q-----I.L-....---.-.-------- 97
C.YE.02.02YE511 -------H------Y------------Q--------P-.--S---Y---------T---.--L--------V-.-----Q-----T.I-....H--.-.----N--- 97
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -----G--------Y------------Q--------P-.--S---Y-------------.-------------.-----Q-----I.I-....---.T.-------- 97
C.ZM.02.02ZM108 --------------Y------------Q--------P-.------Y---------T---.--------M----.-----S-----I.I-....---.-.-------- 97
D.CD.83.ELI -----A--------Y---A--------S----------.--S-------------V---.-------------.-----Q-----I.I-....---.-.---S---- 97
D.CM.10.DEMD10CM009 -----A--------Y---A--------SK---------.---------D------T---.-L-----------.-----Q-----I.IP....---.-.---S---- 97
D.CY.06.CY163 -----A--------Y------------S--------T-.--------------------.-L--T---I----.-----Q-----I.IP....P--.-.---S---- 97
D.KE.97.ML415_2 --------------Y------------S--------V-.----------------T---.-------------.-----------I.N-....---.T.-------- 97
D.KR.04.04KBH8 -----G--------Y---A--------S--------P-.--D------A------V---.-LL-V------V-.-----Q-----I.I-....---.-.---S---- 97
D.SN.90.SE365 ---------------------------S--------T-.--S---Y-------------.-------------.-----Q-----I.-P....---.I.---S---- 97
D.TD.99.MN011 -----A--------Y------------S----------.--------------------.-L-------M---.-----------I.Q-....TA-.-.---P---- 97
D.TZ.01.A280 --------------Y------------S--------L-.--N---F-------------.-------------.-----Q-----I.-L....---.T.---S--P- 97
D.UG.08.p191859 --------------Y---A-G-----------------.------Y--D----------.-LV----------.-----Q-----I.NL....---...----R--- 96
D.YE.02.02YE516 -----A--------Y------------S--------A-.--------------------.----T-----L--.-----Q-----I.SP....---.-.---S--P- 97
D.ZA.90.R1 --------------Y------------S-------IT-.--S-----------------.-------------.-----Q-----I.I-....---.-.---S---- 97
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------------Y---A--I--------------L-.------Y--N------G---.-L-----------.--V--Q-----I.-P....R--.V.---NN--- 97
F1.AR.02.ARE933 --------------Y---A-D---------------P-.--S------N----------.-LL----------.-----H-----I.--....---.-.-------- 97
F1.BE.93.VI850 -----G--------Y---A--I--------------P-.---------N------E---.-------------.-----------I.VP....---.V.-------- 97
F1.BR.07.07BR844 -----G--------Y---------------------P-.------Y--N------E---.-------------.-----H-----I.I-....---.V.---D---- 97
F1.CY.08.CY222 -----G--------Y---A-----------------P-.---------N------E---.-------------.-----Q------.M-....---.V.-------- 97
F1.ES.11.DEMF110ES001 -----G--------Y------------S--------P-.---------N------E---.----T------T-.-----Q-----I.--....---.V.-------- 97
F1.FI.93.FIN9363 -----G--------Y---A-----------------PF.---I--Y--N------E---.---K---------.-----H-----I.I-....---.V.-------- 97
F1.FR.96.96FR_MP411 -----G--------Y---------------I-----P-.------Y--N------E---.-------------.-----Q-----I.I-....---.V.---T---- 97
F1.RO.96.BCI_R07 -----G--------Y----------------K----P-.---------N------E---.-------------.-----Q-----I.--....-A-.V.-------- 97
F1.RU.08.D88_845 -----G--------Y---------X----------XP-.--S------D------E---.-------------.-----Q-----I.--....---.V.-------- 97
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---P----------Y------------Q--------E-.---M--Y--N------E---.----M--------.-----H-----I.I-....---.I.---N---- 97
F2.CM.97.CM53657 ---P-----------------------H--------E-.---------N------E--Q.----T--------.-----H-----I.I-....---.L.---NG--- 97
G.BE.96.DRCBL --R---------------A--------H--------P-.------L--N------E---.-------------.-----Q-----I.IPQ...R--.V.-D-SG--- 98
G.CM.10.DEMG10CM008 ---V--N-------Y---A--------H--------P-.------Y--N------E---.-----------V-.-----Q-----I.IP....R--.V.-D-PG--- 97
G.CN.08.GX_2084_08 --------------F------------T--------P-.---------N------E---.-------------.-----Q-----I.NLR...R--.V.-D-SG--- 98
G.CU.99.Cu74 ------------------------------------P-.------YV-N------E---.-------------.-----------I.SL....R--.V.-D-PG--- 97
G.ES.09.X2634_2 --------------Y-D-A--V--D--R--------P-.------Y--N------E---.-L-----------.-----Q-----I.L-....R--.V.M--P---- 97
G.GH.03.03GH175G ------N-------Y---A-----------------P-.------Y--N------E---.----M--------.Y----Q-----I.IP....---.V.-D-P--P- 97
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Vpr start frameshift in HXB2 Vpr end
oligomerization Vpr end in HXB2

amphipathic α-helix H(S/N)RIG motifs

B.FR.83.HXB2 MEQAPEDQGPQREPHNEWTLELLEELKNEAVRHFPRIW.LHGLGQHIYETYGDTWAGVE.AIIRILQQLLFIH#FRIGCRHSRIGV.TR....QRR.A.RNGASRS* 96
G.KE.93.HH8793_12_1 ---V----------Y---A-----G-----------P-.---------N------E---.-L-----------.-----Q-----I.-L....R--.V.---P---- 97
G.NG.09.09NG_SC62 -K------------Y---I-G------V--------P-.---------N------E---.--TK---------.-----Q-----I.-P....---.V.-D-SG--- 97
G.PT.x.PT3306 --------------Y---------D-----------P-.------Y--S------E---.----M--------.Y----Q-----I.IP....R--.V.-D-S---- 97
G.SE.93.SE6165_G6165 --------------Y---A-----------------L-.---------N------E---.-------------.-----Q-----I.-P....R--.V.-D-PG--- 97
H.BE.93.VI991 ---------------------------S-----Y--P-.--D------N------E---.----T------A-.-----Q-----I.--....---.V.---P---- 97
H.BE.93.VI997 -----------------*---------S--------D-.--Q------N------G---.-L--T--------.-----H-----I.I-....---.V.---P---- 96
H.CF.90.056 -------------------------I----------V-.--Q------N------V---.-L--T--------.-----Q-----I.--....---.V.---P---- 97
H.GB.00.00GBAC4001 --------------Y------------S--------A-.--Q---Y--N------R---.-LT--------T-.-----Q-----I.--....---.V.---P---- 97
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------Y------------R--------P-.--N------N------E---.-------------.-----H-----I.I-....---.G.---S---- 97
J.CM.04.04CMU11421 ---P----------X---------X--------XX-X-.-----X---XX-----E--R.X------------.-----Q-----I.MP....---.G.-------- 97
J.SE.93.SE9280_7887 -------H------YH--------------------P-.--S---Y--S------E---.-------------.-----H-----I.IP....---.G.-------- 97
J.SE.94.SE9173_7022 --------------YH--------------------P-.------YV-S------E---.-V-----------.-----H-----I.IP....---.G.-------- 97
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------Y----I-I-----R--------P-.--D------NN-----E---.-------------.-----H-----I.L-....---.G.G------- 97
K.CM.96.96CM_MP535 --------------N------I-----R--------P-.--N------T------E-L-.-------------.-----H-----I.IP....---.G.---S---- 97
01_AE.AF.07.569M ------.R--R---N------------I--------P-.------Y--N------E---.----M------V-.-----Q-----I.VP....G--.G.----G--- 96
01_AE.CN.09.1119 --------------F---------------------P-.------Y--N------E---.----V------V-.-----Q-----I.VP....G--.G.----G--- 97
01_AE.HK.04.HK001 --R-----------Y---------------X----XP-.--S---Y--D------E---.--T-T------V-.-----Q-----I.IP....G--.G.-------- 97
01_AE.JP.x.DR0492 ----------R-------------------------P-.-L-------N------E---.-----------V-.Y----Q-----I.IP....G--.G.-------- 97
01_AE.TH.04.BKM --------------Y---------------------P-.---------D------E---.-----------V-.-----Q-----I.I-....G--.G.----G--- 97
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----------------------------------GP-.------Y--N------E---.-----------V-.-----Q-----I.IP....G--.G.----G--- 97
01_AE.TH.90.CM240 ------.E------Y---------------------P-.-Q----Y--NN-----E---.----M------V-.-----Q-----I.MP....G--.G.---TG--- 96
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------S----Y---------D-----------P-.------Y--NN-----E---.----T------V-.-----Q-----I.IP....G--.G.G-E-G--- 97
02_AG.CM.08.DE00208CM001 --R-----------Y------M--------------P-.------Y--T------E--V.-----------V-.-----Q-----I.I-....G--.G.---TG--- 97
02_AG.ES.06.P1261 --R-----------F------------H--------Q-.---------N------E--V.-----------V-.-----Q-----I.IP....G--.G.----G--- 97
02_AG.FR.91.DJ263 --------------F------------H--------P-.---------D------E--Q.-----------V-.-----Q-----I.I-....G--.G.----G--- 97
02_AG.GH.03.03GH181AG --------------F------------H--------P-.------Y-------------.-----------V-.-----H-----I.I-....G--.G.----D--- 97
02_AG.LR.x.POC44951 --------------F------------Q--------P-.-----EY--N------E---.----T------V-.-----Q-----I.I-....G--.G.---S---- 97
02_AG.NG.x.IBNG --R-----------S------------H--------P-.----------------E--K.-----------V-.-----Q-----I.IQ....G--.G.----G--- 97
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --R-----------F------------H--------P-.----------------E--G.-----------V-.-----Q-----I.IP....G--.G.----G--- 97
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------------F---A-----------------P-.----------------E--V.S----------V-.-----Q-----I.IP....G--.G.----G--- 97
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------------F------------H--------P-.------Y---------E--T.-----------V-.-----Q-----I.I-....G--.G.---SG--- 97
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------Y------------S--------V-.--S---Y-------------.-------------.-----Q-----I.IQ....R--.-.-------- 97
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------N---------------------P-.---------N------E---.-------------.-----Q-----I.-P....---RG#GD------ 98
05_DF.BE.x.VI1310 --------------Y---I--------H--------P-.--S---Y--N------E---.--V----------.-----------I.L-....---.I.---S---- 97
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------Y------------S--------P-.--NI--Y--S------E---.-LL-T--L---V-.-----H-----I.IP....---.G.-------- 97
07_BC.CN.98.98CN009 ---S----------Y------------Q--------P-.--S-----------------.----T--------.-----Q-----I.L-....---.T.-------- 97
08_BC.CN.06.nx2 -*-P-D-----W-------------V-Q-V------P-.------YV----R---TA-G#--L----------.-----Q---M-I.V-....---.-.S------- 96
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------N---------------------P-.---------D------E---.-----------V-.-----H-----I.I-G...R--.G.-D--G--- 98
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------Y-----------------------.--N-------------T---.-------------.-----P-----I.V-....---.-.---T-T-- 97
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------Y---M--------H--------P-.---------N------V---.-----------V-.-----Q-----I.IP....G--.G.-------- 97
12_BF.AR.99.ARMA159 ---P----------Y---------------------P-.---------N------E---.-------------.-----Q-----I.M-....---.V.-------- 97
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------N------------H---K----P-.---------N------E---.--T-M--------.-----Q------.V-....---.G.---S---- 97
14_BG.ES.05.X1870 --------------Y---------------------P-.------Y--N------E---.-XL-X--------.-----Q-----I.-P....---.V.-D-S---- 97
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -G------------Y-G-P------------K.-S-P-.------S--TN-----E---.--V---H----V-.-----H----AI.IP....G--.-R---PG--- 97
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------Y---------D--R--------P*.--S---Y--A------T---.--------M----.-----Q-----I.M.....P-G.-.---S---- 95
17_BF.AR.99.ARMA038 -----G--------Y---------------------P-.--S------N------E---.-------------.-----H-----I.I-....---.V.---D---- 97
18_cpx.CU.99.CU76 --------------N---------------------P-.------Y--N------E---.-------------.-----Q-----I.V-....---.G.-------- 97
19_cpx.CU.99.CU7 ------N-------Y---A-----D-----------P-.------YV-T------E---.-------------.-----Q-----I.-P....R--.V.-D-PG--- 97
20_BG.CU.99.Cu103 ------------------------------------P-.-----V---N------E---.-L-----------.-----Q-----I.SL....R--.V.---P---- 97
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------D-----------S--------P-.--S------A----------.-M-----------.-----H------.I-....---.-.---S---- 97
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------V-Y------V-------------GP-.-----E---N------E---.-----------V-.-----Q-----I.I-....G--.G.----G--- 97
23_BG.CU.03.CB118 ------------Q-----------------------P-.-----V---N------E---.-----------T-.-----Q-----I.SP....R--.G.---PG--- 97
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------------------------------P-.-----A---N------E---.-------------.-----Q-----I.SP....R--.R.-D-SG--- 97
25_cpx.CM.02.1918LE --RT----------N---------------------P-.------Y--N------E--V.-------------.-----Q-----I.IP....---.G.---P---- 97
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------Y------------Q--------P-.----------------G---.-----------V-.-----S-----I.F-....S--.G.----G-P- 97
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------N----I----------------P-.------YV-N------E--V.-------------.-----Q-----I.IP....---.G.---P--P- 97
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------Y------------S----------.--------------------.-L-------M---.-----------I.N-....---.-.-------- 97
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------Y------------S----------.--------------------.-------------.-----------I.NP....---.-.-------- 97
31_BC.BR.04.04BR142 --------------N------------Q--------P-.------Y---------T---.-----------V-.-----Q-----I.I-....---.-.---S---- 97
32_06A1.EE.01.EE0369 --R------------------------S---K----P-.--S---Y--N------E---.-------------.-----N-----I.IP....---.G.---T---- 97
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------------------------K----P-.---X--X--N--X---X---.-----------X-.-----Q-----I.-P....G--.G.----G--- 97
34_01B.TH.99.OUR2478P -----A------------------------------P-.------Y--DN-----Q---.-----------V-.-----Q-----I.LP....G--.G.-------- 97
35_AD.AF.07.169H --------------Y---M-----D--H--------P-.-Q----Y--N----------.-------------.------L----I.--....G--.V.-D-SG-P- 97
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------F------------H--------P-#------Y---------E---.--M--------V-.-----Q-----I.I-....G--.G.----G--- 97
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------Y---A-----------------P-.------Y---------Q---.---K---------------Q-----I.-P....R--.V.---P---- 98
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------------------A--------P-.--S------N------E---.--T-T--------.-----H-----I.H-....---.V.---N---- 97
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------H------Y------------T--------V-.------Y-------------.--T-T--------.-----Q-----I.--....---.-.---S---- 97
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------Y------------S--------P-.--N---Y---I-----T---.-------------.-----H-----I.I-....L--.S.---S---- 97
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------Y---------------------P-.----------------E---.V------------.-----------I.NI....R--.-.----N--- 97
43_02G.SA.03.J11223 ---V----------X---------X--H--------P-.---X-----N------E---.----X--X---X-.-----Q-----I.I-....G--.G.-H--G--- 97
44_BF.CL.00.CH80 -----G--------Y------------S--------P-.--S---Y--N------E---.-------------.-----H-----I.I-....---.V.----N--- 97
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------Y---M-----------------P-.--------------------.--V----------.-----Q-----I.IP....G--.V.-D-PG--- 97
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----G--------Y---------------------P-.--S------N------E---.-------------.-----Q-----I.I-....---.V.----G--- 97
47_BF.ES.08.P1942 --------------Y---------------------P-.---------N------E---.----M--H-----.-----N--K--I.I-....---.T.-------- 97
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------------------------------T-.------Y--N------E---.-----------V-.-----Q-----I.IP....G--.G.----R--- 97
49_cpx.GM.03.N26677 --------------Y------I-----Q--------P-.--S---Y--N------E--V.---K---------.-----H-----I.I-....---.G.------P- 97
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------Y-A-------------------P-.------Y--D------E---.----T--------.Y----Q-----I.IP....G--.G.------P- 97
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------A-Y---A-----------------P-.-Y----Y--TN-----E---.-----------V-.-----Q-----I.-P....G--.G.-------- 97
53_01B.MY.11.11FIR164 --------------N------------H--------Q-.------X--N------E--Q.-----------X-.-----Q-----I.IP....G--.G.-------- 97
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------------------------------S-P-.-L-------N-----RE---.-----------V-.-----Q-----I.IP....G--.G.----G--- 97
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------H------Y---------------------P-.---------N------E---.--------I----.-----Q-----I.LP....G--.G.----G--- 97
O.BE.87.ANT70 ------N---AK--F---A--------A--------P-.--A---Y---------V--M.-----------T-.Y----Q-----I.NP...RG-..GR---S---- 98
O.CM.91.MVP5180 ----L-N---A---F------------E--------P-.-QAC--Y---------E--M.-----------T-.Y----Q-----I.LPSNTRG-..GR---S---- 101
O.CM.98.98CMA104 ---T------A---F---A-----D--T--------P-.-XA---Y---------L--M.--T-----I--A-.-----Q-----I.NPSNTRG-..GR---S---- 101
O.FR.92.VAU ----------A---V-A-A--------A--------N-.-QA---Y---------E--I.--T-----II-T-.Y----Q-----I.IPSNARR-..GR-D-SH--- 101
O.SN.99.99SE_MP1299 ----------A---F---S--------A--------P-.-QA---Y--D------V--M.-----------A-.-----Q-----I.-PSNTRG-..GR---S---- 101
O.US.10.LTNP ----------A---F---A--------T--------H-.------Y---N-----R--M.--------M--T-.Y----Q-----I.DP...RG-..GR---S---- 98
O.US.97.97US08692A ---X------X---F---A--------A--------P-.-Q----Y--X------E--M.----V--L-I-A-.-----Q-----I.NPSNTRG-..GR---S--P- 101
N.CM.02.DJO0131 -------A------Y---------------------T-.---------N------E---.-------------.Y----Q-----I.-P...RG-....-------- 96
N.CM.04.04CM_1015_04 -------A------Y---A-----D-------------.---------D------E---.----MX-------.Y----Q-----I.-P....---...-------- 96
N.CM.06.U14842 --R----A------Y---X-----------------X-.---------N------E---.-------------.Y----Q-----I.-P....---...-------- 96
N.CM.95.YBF30 --R----A------Y---A-------------------.---------N------E---.-------------.Y----Q-----I.-P....---...---T---- 96
N.CM.97.YBF106 --R----A------Y---A-------------------.---------N------E---.-------------.Y----Q-----I.-P....---...-------- 96
N.FR.11.N1_FR_2011 --R----T------Y-----------------------.---------N------E---.-------------.-----Q-----I.-P....---...-----I-- 96
P.CM.06.U14788 ---P-----XP---F---M-QT-----E--------P-.--S---Y--N------E--T.---------X---.Y----Q-----IL-PS...R-..GR-H-P---- 99
P.FR.09.RBF168 --X----X--P---F---M-QT-----A----P--XQY.--S---Y--N------E--T.------X--I---.Y----X-----ILPPS...R-..GR-H-P---- 99
CPZ.CD.06.BF1167 ------N---P---W-Q-L-DT---I----M-----NT.-QNI-NWVFQN---S-E--Q.VL-TL--KA--T-.Y-Y--A-----I.......GP...R-------R 94
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----------S---YEQ-L-DT---I-Q--------P-.--A--E--------S----Q.-----------V-.-----H-----I.NP....---..R-D-TN-A- 97
CPZ.GA.88.GAB1 ----------P---YQ--A--T--------------P-.--Q---F--D------V---.-------H-----.--L--Q-----I.LP....---..RS--SN--- 97
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --------------Y-Q-I-DV-----Q--------PV.-Q-V-NWVFTV---S-E-AQ.EL-K---RA--S-.Y-H--V-----S..............#ESY--S 89
CPZ.US.85.US_Marilyn ---V------A---Y---A-DV-----E--L-----P-.-Q----Y--S------E---.-------------.Y----N-----I.SL..ARRTPQGR---S---- 101
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B.FR.83.HXB2 MEPVDPRLEPWKHPGSQPKTACTNCYCKKCCFHCQVCFITKALGISYGRKKRRQ.RRRAHQNSQTHQA..........SLSKQPTS.QPR.GD.PTGPKE*KKKVERETETDPFD* 100
A1.AU.03.PS1044_Day0 -D--X-N----N------T---NK-------Y--PS--LN-G------------.--GPP-GNKNY-X..........PVP---IP.-TQ.R-.S---E-P-----SKA---R--- 102
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------N-----------T-P-S--------W------LK-G----------KH.--GT-PS-KD--N..........P-----IP.-TQ.R-.S--QE-S-----SKA-A-R--- 102
A1.ES.06.X2110 -D----N----N------A---NK-------Y---A--LN-G------------.---TP-SNKD--T..........PIP---LP.-TQ.-N.S---E-S-----SKA-A-R-A- 102
A1.IT.02.60000 -D----N----N----------SK-------W------LN-G-----------R.--GTP--NKD--N..........PIPN--LP.RTQ.RV.Q---E-S-----SKA---R--- 102
A1.KE.06.06KECst_001 -D----N----N----R-T-P-NK-------Y--P---LN-G------------.--GPP---KD--N..........PVP---LP.-TN.RI.S---E-S--E--NKA-A-R--- 102
A1.RU.11.11RU6950 -D----N----N----------S--------W---L--LK-G-----------H.--GTPHS-KD--N..........PI----LP.HTQ.R-.Q---E-SA----SKA---R-A- 102
A1.RW.07.pR463F -D----K----N------A-P-NK----R--Y--L---QH-G------------.--GTP-S-KD--N..........PIP---LP.-TQ.R-.S---E-S-----SKA-A-R--- 102
A1.SE.95.SE8538 ------NI---N------T-P--K-------Y--PA--LN-G----------K-.--GTP-GNKD--N..........PIP--S-P.-TQ.-I.S---E-S-----SK--A-R--- 102
A1.TZ.01.A341 -D----N----N------I---NK-------Y---A--LN-G----------K-.--GTP-GNKD--N..........PVR---IP.-TQ.-N.S---E-S-----SKA------- 102
A1.UA.01.01UADN139 -D----NI---N----------S-----R--W---I--LK-G-----------P.--G-PHS-KD--N..........TI----LP.HTQ.R-.Q---E-S-----SKA---RL-- 102
A1.UG.07.p191845 -D----N----N------T-P-SK-------Y--P---LN-G------------.--GTS-G-KD--N..........PTP----P.-TQ.-V.S---E-S-----SK--A-R--- 102
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------N-D--N------S-P-S-----Y--W------LN-G-----------R.--GSPPS-KD--N..........PIQ---I-.-T-.R-.S---E-S-----SKA---R--- 102
A2.CD.97.97CDKTB48 ------N----N----------N--------Y---R--LN-G-----------P.--GPD-GNTD--N..........PVP--SLP.-TQ.R-.S---E-S-----SKA---R--- 102
A2.CM.01.01CM_1445MV ------K----N------R---N-----V--W------LN-G-----------P.---PS-S-KD--N..........PV-E-SLP.HAQ.RV.S--Q--S--E--SK---HQ--- 102
A2.CY.94.94CY017_41 ------K----N-----------K----R--Y---L---N-G-----------P.--KPSPSNKD--N..........PIP--SLP.-AQ.RV.----E-P--E--SKA---R--- 102
B.AR.04.04AR143170 ------S---------------NT----R------------G------------.----PRD--S---..........--------.---.--.--S---P-----K-A----GV- 102
B.AU.04.PS1038_Day174 ------S---------------------R--------XTK--------------.----P-D-E-X--..........--------.-XG.--.X-----S-----TT-----LY- 102
B.BO.09.DEMB09BO001 ------S---------------NA------SW------LK-G------------.---PP-D-----V..........--P-----.-H-.--.----E-S------KA-A--VN- 102
B.BR.06.06BR1119 ----------------------NK-----------------G------------.----P-G-PA--V..........-----SAP.-L-.--.----E-P--E-------HQNA- 102
B.CA.07.502_1191_03 ---I--S---------------N----------------K-G------------.---SP-S-KID--..........P-----A-.-H-.--.------P--E-------HQVG- 102
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ----------------------NS--------------TK-G------------.----P-D---D--..........------A-.---.--.------S-E--------H-HH- 102
B.CN.10.DEMB10CN002 -------------------------------L------TK--------------.---PP-D-K---N..........P-P---A-.---.--.------S------------VH- 102
B.CO.01.PCM001 --------------------------------------TK-G------------.---S-PD-KI---..........P--T----.---.--.------S-E---------RV-- 102
B.CU.99.Cu19 ------------------R-P-N-----Q---------TK-G------------.------D-E----..........D-------.-Q-.--.------S-------A----C-- 102
B.CY.09.CY266 ------------------R-P--S----I------L--TR--------------.---TP-DCE----..........--P-----.-HS.--.----T-ST----G------NH- 102
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------------------R----------------M--MK-G------------.--GSP-D-----I..........--P---A-.-H-.--.----EKP------------T-- 102
B.DK.07.PMVL_011 -----------N----------NK-------L------MK-G------------.---PP-D-E---V..........--------.-L-.--.---Q--Q---------AH-V-- 102
B.DO.05.05DO_160884 -D----------------R-X-X-----X--X------XK--------------.--X-D-D--X--V..........------A-.--S.--.---Q--S-----T--KA--V-- 102
B.ES.09.P2149_3 ------K-K---------S---------R------L--TR-G------------.--GPP-DG----V..........--P---S-.-T-.--.----E-S------------I-- 102
B.FR.08.DEMB08FR002 ------S-----------R---N--------W------MS-G------------.------G--I---..........--P---A-.---.--.------S-----T---APRS-- 102
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------------------SR-G------------.----PKD-E----..........N-----S-.-L-.--.-------------------S-- 102
B.HT.05.05HT_129389 --L---------------R---X-----X--Y------L--G------------.---XS-X------..........A-----A-.---.--.-K----Q------------Q-W 102
B.JM.05.05JM_KJ108 -D----------------R-P--K----S------------G-----------P.----PEG-S---I..........-I-E---P.---.--.------S-----------Q--- 102
B.JP.05.DR6538 -----------E------R---N---------------TK-G------------.--GPP-G-----V..........--P---L-.-S-.--H----T-S-------A----EY- 103
B.KR.07.07KYY4 ------------------R-P--K-------L------L--G---Y--------.----P-DNKN--V..........--------.-A-.--.---QE-S-E---K---V--V-- 102
B.NL.00.671_00T36 ----------------------N---------------TR-G------------.---TP-D-----V..........--------.-L-.--.------S------------GH- 102
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------------------NK----E--Y---L--V--G------------.--A-P-D-K---D..........-----SP-.---.--.------SE----------TGH- 102
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------S----------------T---------------S-G------------.----P-G-S----..........-V----A-.-L-.--.----E-P------T----QNV- 102
B.RU.11.11RU21n -------------------------------L------MK-G------------.---SP--N--D--..........--P---A-.---.--.------S----------H---- 102
B.TH.07.AA040a_WG11 --------------------------------------MR-G---F--------.----P-G-E---V..........--P---A-.---.--.-A----S-----ST-----R-- 102
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------------R---N-----Q----X-------G---C--------.----PRD--I--V..........--P---S-.-L-.--.----T-P-E---------LC-- 102
B.TW.94.TWCYS_LM49 -D-----------------------------L------M-------N-------.---TP--------..........D-------.---.--.Q--Q--ST-----------N-Q 102
B.UA.01.01UAKV167 ------------------R----K--------------M--G------------.---PP-D-EA--V..........P-P---A-.---.--.------S-E---SK-----DH- 102
B.US.11.ES38 -D----N-----------R----------------------G------------.----P-G-PNN-V..........P--E--A-.--S.--.------P---------K---H- 102
B.UY.02.02UY_TSU1290 -D----N----N-----------K-----------A-----G------------.------D-----V..........P-------.---.--.----E-S--------A---T-- 102
B.VE.10.DEMB10VE001 ---I-------R---------------------------K-G------------.---TP-D-----G..........A-QT----.---.--.---QE-S-----T---AHQH-- 102
B.YE.02.02YE507 -----------N--------P--A--------------T--G------------.---PP-G-----V..........P---*-AP.-H-.--.Q----------------HQDY- 101
C.AR.01.ARG4006 ------K----N--------P--K------SY------L--G------------.--S-PPSGED--N..........LI-E--L-.-T-.--.QA-SE-S-----SK-K------ 102
C.BR.07.DEMC07BR003 -D-I-HN----N--------P-NK----R-SY---I--L--G------------.--S-PPS-ED--D..........LI----L-.-A-.--.Q---EK------SK--A----- 102
C.BW.00.00BW07621 --Q---N----N--------P-NK-F--S-SY--L---Q--G------------.--H-PPG-KD--N..........PI----LP.-T-.--.---SE-S-----SK-------- 102
C.CN.98.YNRL9840 ------N---------------N-----Y-SY--L---Q--G-----------R.--S-P-S-ED--N..........LI----LP.RTQ.--.---SE-S-----SK-K------ 102
C.CY.09.CY260 ---I--N----N----------NK----Y--Y--LA--Q--G------------.--S-PR--ED--D..........LI----L-.-T-.--.----E-S*--K-SNK-ETQLV- 101
C.ES.07.X2118_2 ---I--X-X--N----------N-----Y-SY--L---Q--G------------.--S-PPS-ED--N..........PI----L-.RTQ.--.---S--S--X--SK-X-X-C-- 102
C.ET.02.02ET_288 ------N----N--------P---------SY--P---L--G------------.--S-PPS-ES--D..........PI----LP.-T-.-N.---SE-S-----SK------A- 102
C.GE.03.03GEMZ033 ------N----N-----------K-F-----Y--PA--L--G------------.--S-PPS-ED--N..........PI----LP.RTQ.-N.S--SE-S-----SK-------- 102
C.IL.98.98IS002 ------N----N----------NK-F----SY--L---QK-G------------.--S-PPS-ED--N..........PV----L-.-T-.--.---SE-S-----SK----QC-- 102
C.IN.03.D24 ------N----N------S---NT-F--R-SY--A---L--G---P--------.--S-P-S-ED--N..........IV----LP.R-Q.--.S--SE-S-----SK-----CA- 102
C.KE.00.KER2010 --L---K----N----------NT------SY--L---QK-G---------W--.----PPS-ED--D..........LI----LP.-T-.--.---SE-S-----SK-K------ 102
C.MM.99.mIDU101_3 ------N----N------E---N-----R-SY--L---QK-G------------.--S-P-S-ED--N..........PI----LP.RTQ.R-.---SE-S-----SK-KA----- 102
C.MW.93.93MW_965 -D-I--N----N----------NR----R--Y--L--LQ--G------------.--S-PPS-ED--N..........P-----LP.-T-.--.S--SE-S-----SK-------W 102
C.SN.90.90SE_364 ------N----N----------NK----R-SY--L---Q--G------------.--STPPS-ED--N..........PI----L-.-T-.--.---SE-S-----SK-------- 102
C.SO.89.89SM_145 ------E----N---C------N-----L-SY--L---Q--G------------.--S-P-S-ED--N..........PI----LP.-T-.--.---SE-S-----SK-K------ 102
C.TZ.02.CO178 ------N----N--------P-NQ----H-SY--L---Q--G------------.-----PS-ED--D..........HI-E-SLP.RTQ.--.---SE-S-----SK-------- 102
C.US.98.98US_MSC3018 ------N----N----------N-----S-SY--L---Q--G------------.--S-PPS-ED--N..........LI----LP.KT-.--.Q--SE-S--E--NK----R--- 102
C.UY.01.TRA3011 ------N----N----------N--F----SY--L---Q--G------------.--S-PPS-ED--I..........PI----LP.-A-.--.Q--SEKS-----SK-------- 102
C.YE.02.02YE511 ---I--K----N------R---NK----A--Y--L---QK-G------------.--S-PPD-ED--N..........LV----LP.-T-.--.Q--SE-S-----SK------NW 102
C.ZA.10.DEMC10ZA001 --Q---K-------------P-NS------SY--L---QK-G------------.--S-PPS-ED--N..........PI----ST.-T-.--.---S--S-----SK--A-QSG- 102
C.ZM.02.02ZM108 ------N----N------Q-P--K-F--Y-SY--L---Q--G----------S-.--S-PPSNKD--D..........LV----L-.-T-.--.---S--S-----SK--A--S-- 102
D.CD.83.ELI -D----N----N------R-P-NK-H-----Y--P---LN-G------------.--GPP-GG-A--V..........PIP---S-.---.--.------Q-----S-A----*-C 101
D.CM.10.DEMD10CM009 -D----N----N------S---NS----R--Y---R---S-G----------G-.--KPPKDNT---V..........PVPD--S-.-H-.--.---------E--SK--A----W 102
D.CY.06.CY163 -D----N----N------S---NS----R--Y---C-----G----------G-.---PP-GNK---G..........PVPE--S-.-HP.-P.-P--NPS--E-ASK--A----W 102
D.KE.97.ML415_2 -----HN----N------S-PRNK-------Y---------G---------W--.---SS-GG-A--D..........PIP---S-.-S-.-N.------------SKA-A-R-AW 102
D.KR.04.04KBH8 -D----N-----------R---N--------L------LK-G------------.---PP-GD-A--V..........P-----P-.---.--.------Q--E--SK--ANQ--W 102
D.SN.90.SE365 -D----N----N--------P-N--------Y---N-----G------------.---TP-GN----V..........-VP---S-.-H-.--.------------SKA---Q--W 102
D.TD.99.MN011 -D----N----N------S-S-SS----I--Y---L-----G-----------K.--GLP-DNK---V..........AVQE--S-.-H-.--.------------SK--A----W 102
D.TZ.01.A280 -D----N----N------R-P-N--------Y---N-----G------------.---TP-GD-A--D..........PIP---S-.---.--.Q-----------SKA-A-R--W 102
D.UG.08.p191859 ------S----N------G-P-NS----Q--Y---L-----G------------.---TP-GG-A--D..........HI----S-.--H.--.-P----------SKA------C 102
D.YE.02.02YE516 -D----N---------R-S-P-SP-----------------G----------G-.---SP-SN----V..........PVP---S-.---.--.------------SQAKAP---W 102
D.ZA.90.R1 -D----N----N--------P-NK-H-----Y---L---S-G------------.--KPPHSD-D--V..........PIPE--S-.---.--.------------S-A--NQ--W 102
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --II--N-D--N------T-P----F--V-----YR--T--G------------.---SPPS-KV--N..........-VPE--L-.-A-.--.------S--E--SK---G-*-- 101
F1.AR.02.ARE933 --L---N-D--N------T-P-------R-----YR-LAR-G------------.-H-TPHGT-I--D..........LVP---L-.-A-.-N.------S--E--SKAK---C-- 102
F1.BE.93.VI850 ------S-D--N------T-P--K----R------W--T--G------------.-H-TP-S--V--N..........--P---L-.-A-.--.------S--E--SKAK---CA- 102
F1.BR.07.07BR844 --I---N-D--N------T-P--K----R-----YW--T--G----H-------.-H-TP-SN----D..........LV----I-.-A-.-N.------S--E--SKA----G-- 102
F1.CY.08.CY222 --------D--N------T-P--R----------YY--A--G------------.-H-TP-S--N--D..........PV----L-.-A-.--.------S--E--SK-----C-- 102
F1.ES.11.DEMF110ES001 ------S-D--N------A-P-S-----R------W--M--G---------W--Q---PP-S--N--N..........LVP---I-.-A-.-N.------S--E--SKA----*-- 102
F1.FI.93.FIN9363 --L---N-D--N------P-P-NK----R-----YW--A--G------------.-H-TP-S--I--D..........PVP---L-.---.RN.------S--E--SKAK---C-- 102
F1.FR.96.96FR_MP411 --L---N-D--NQ-----T-P--K----------YC--A--G------------.---TP-S--S-KN..........PIPE--L-.-A-.--.------S--E--SK-------- 102
F1.RO.96.BCI_R07 ------N-D--N------T-P-NR----------YH--T--G-D----------.-H-TP-S-PI--N..........PVP---L-.-A-.-N.------S--E--NK--A--*-- 101
F1.RU.08.D88_845 --L---N-D--N------A-P--K-----------R--TM-G------------.--GTX-S--I--N..........PVPE--S-.---.--.---Q--S-----SKA----*-- 101
F2.CM.10.DEMF210CM007 --I---N-D--Q------E-P-N------------R--TS-G------------.---SP-S-KV--D..........PVP---L-.-A-.--.----E-S-----SK-K-G-*-- 101
F2.CM.97.CM53657 --M---K----N------E-P-NK-----------L--TR-G------------.----S-S-EI--N..........PVP---LP.-AG.-N.-N--E-S-----SK-KP--S-- 102
G.BE.96.DRCBL -D----K-------------P-N-----SVAAL.----LN-G----------KH.--GTPHS-KD--T..........PVP---F-.TT-.-N.----Q-S--E--SK-------- 101
G.CM.10.DEMG10CM008 -D----K-------------P-NK----A--W------LN-G----------KH.--GSSHG-KD--N..........PVPE--SP.IS-.-N.---Q--S--E-ASKA---Q--- 102
G.CN.08.GX_2084_08 -D----N----N----K-----NK----V--W---L--LN-G----------KH.--ATPSSNKD--N..........PVP---IP.TT-.-N.--D---S-----SK-K------ 102
G.CU.99.Cu74 -D----N----N----------N-----R--W---S--LH-G----------KH.--GTP-G-KD--N..........PVP---LP.TT-.-N.------S--E-ASK-------- 102
G.ES.09.X2634_2 -D----N----N-----------K----V--W------LN-G----------KH.---TP--NTD--N..........PVPE--LP.TI-.-N.----E-S-----SK---N---- 102
G.GH.03.03GH175G -D----N----N------T-P-NK----V--W------LN-G----------K-.--GTP-G-KD--N..........PVP---LP.IS-.-N.Q--*--P--E-ASK---G-CA- 101
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Tat start C-rich region nuclear localization exon 1 end exon 2 start Tat end
B.FR.83.HXB2 MEPVDPRLEPWKHPGSQPKTACTNCYCKKCCFHCQVCFITKALGISYGRKKRRQ.RRRAHQNSQTHQA..........SLSKQPTS.QPR.GD.PTGPKE*KKKVERETETDPFD* 100
G.KE.93.HH8793_12_1 -D----N----N----------NK----I--W------LN-G----------KH.---PP-DNKD--N..........PVP---LP.TT-.-N.------S-----SK-K------ 102
G.NG.09.09NG_SC62 -D----KI---N----------NK----V--Y------LN-G----------NH.---TPSG--N--N..........PVP---FP.TT-.-N.------S--E--SK-------- 102
G.PT.x.PT3306 -D----N----N-----------K-------W------LN-G----------KH.--GTPH--KD--N..........PVP--SSP.TT-.-N.Q-DQ--S--E--SK---N---- 102
G.SE.93.SE6165_G6165 -D----N----N--------P-NK-F--V--W------LN-G----------KH.--GTP-S-KG--D..........PVP---LP.TT-.-N.------S--E-ASKA-A-QC-- 102
H.BE.93.VI991 -D----NQ---N------R---N--------Y---L--LK-G---Y--------.--GTPKSL-D--T..........LIP---L-.RTS.--.----EK-----ASK-------W 102
H.BE.93.VI997 -D----NQ---N---N----P-N-----Q-S----L--LK-G----------SR.--ATPASV-D--N..........HIP---L-.RT-.--.-----------ASK--A--C-- 102
H.CF.90.056 -D----K----N------Q---N--------Y---M--LK-G----------S-.-H-TPASL-D--N..........-I----L-.RTH.--.------Q--E-ASK-----*-- 101
H.GB.00.00GBAC4001 -D----K----N----------NG----N--Y---L--LK-G------------.--GTPAGL-DN-D..........PIP---LP.RT-.--.-----------ASKA----LH- 102
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -D----NI---NQ---------NQ----R--Y--PL--LK-G----H-------.--A-PSG-K---D..........PIPG--L-.-TQ.RE.S--QEKS--E--SKA-P-R--- 102
J.CM.04.04CMU11421 ------NI---N------R----Q--------------LK-G----N-------.--A-PPG-XX--D..........XVXE--LP.LTS.RK.Q-----Q--E--SKA-PXR--- 102
J.SE.93.SE9280_7887 ------NR---N-------------------Y------LQ-G------------.--S-PPG-K---D..........LIP---L-.-TQ.RK.----E-S--E--SKA-P-R--- 102
J.SE.94.SE9173_7022 ------NR---N-------------------Y------LQ-G------------.--S-PPG-KN--D..........LIPE--LF.-TQ.RK.----E-S--E--SKA-P-R--- 102
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------NI---NQ---------NQ-------Y---L--LQ-G---C---E----.-TTTPYA-KN-KD..........PIP---LP.-A-.--.------S--E--SK-K---*-- 101
K.CM.96.96CM_MP535 -D----NI---NQ---------NQ----R--Y---I--LK-G----N------P.--TTPY--EN--D..........P-R---L-.---.-E.Q-D---S-----SK-K--Q--- 102
01_AE.AF.07.569M --L---N----N------T-N-S--------W---L--LK-G----------KH.--GTP-S-KD--N..........PIP---LP.II-.-N.---Q--S--E-ASKA----C-- 102
01_AE.CN.09.1119 ------N-----------T---SK-------W---L--LK-G----H-----KH.--GT--S-KD--N..........PVPE--LP.II-.-N.--DQ--S--E-ASK-----CA- 102
01_AE.HK.04.HK001 ------N----N----K-T----K----I-SW---L--LK-G----------KH.--GTPRS-EG--N..........PVP--SL-.TS-.-N.Q-D-E-S----AGK-----*-- 101
01_AE.JP.x.DR0492 ------N----N------T---SK----R--W---L--LN-G----------KH.---TP-S-KD--H..........TIPE--PP.IT-.-N.--D---S----ASKA----CA- 102
01_AE.TH.04.BKM --L---N----N------T---ST----I--W---L--LK-G----------KH.--GTP-SHKD--N..........PVP-R-LP.TI-.-N.S-D---S--E-ASKA-A--C-- 102
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --L---N----N------T---NK-------W---I--LKXG-------R--KH.---TP-S-KD--D..........LIPE--LP.TN-.-NN--D---S--E-AS-A----CA- 103
01_AE.TH.90.CM240 --L---N----N------T---SK-------W---L--LK-G----------KH.--GTP-S-KD--N..........PIP---LP.II-.RN.--D---S--E-ASKA---QC-- 102
01_AE.VN.98.98VNND15 -K----N----N------T-N-NT-------W---L--LK-G----------KH.--GTP-S-KD--N..........PIRE--LP.II-.-N.--D---S--EGASKA----*-- 101
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ------S----N------P---SK------VW---I--LK-G-----------H.--GPP-SR-D--N..........PVP---LP.TT-.-I.------S-----SK-----C-- 102
02_AG.ES.06.P1261 --L---S----N------A---SK----M--W---L--LN-G----------GR.--GPPPSR-D--N..........PVP---LP.TT-.-N.--D---S--E-ASK---G-CA- 102
02_AG.FR.91.DJ263 ------S----N------T---SK----I--W---L--LN-G-----------R.--GTP-SR-D--N..........PVP---LP.TT-.--.--D---S--E-ASK----QG-- 102
02_AG.GH.03.03GH181AG --LI--S----N------T---NK-------W---L--LN-G-----------R.--GTP-SR-D--N..........PVP---FP.IS-.-N.------S--E-ASK--RG-CA- 102
02_AG.LR.x.POC44951 -D----SI---N------T---SK----A--W---L--LN-G----------KR.--GSPRSH-DR-N..........PVP---LP.TA-.-N.------S--E-ASK---NLC-Y 102
02_AG.NG.x.IBNG --L---S----N------T---SK----M--#---L--LN-G-----------R.--GTP-SR-D--N..........PVP---LP.TT-.-N.--D---S--E--SK-K---C-- 101
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --L---K----N------T---SK----L--W---L--LN-G-----------R.--GTP-SR-D--N..........PVP---LP.TT-.-E.Q-----S--E-ASK---G-C-- 102
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------S----N------T---SK-H--I--W---L--LK-G----------KR.--GTP-SR-N--D..........PVP---LP.TT-.--.----E-S---M-SK-----CH- 102
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -DL---S-----------T---NK----M--W---L--LN-G-----------R.--GTS-SR-D--N..........PVP---LP.TA-.-N.------S--E-ASK-----CV- 102
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------------L------MK-G------------.----P-DN--D-V..........--P---A-.---.--.----------M------H---- 102
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------D----N------T-D-NK-F-----W------LK-G----------KH.--GSL-G-KG--N..........LIP---L-Q--N.--.S---E-Q----ASK--A---A- 103
05_DF.BE.x.VI1310 -D----N----N------R---NQ----M--Y---N-----G-----------P.---PP-G--A--D..........PVPE--P-.---.--.-----KQ--E--SK--A-Q--W 102
06_cpx.AU.96.BFP90 ------KI---NQ---R------K-------Y--P---LN-G------------.--Q-PPG-KN--D..........PV----L-.-TQ.RE.Q---EKS--E--SKA-P-R--- 102
07_BC.CN.98.98CN009 ------K--S----------------------------MK-G---F--------.--S-P-S-ED--N..........LI----LP.RTQ.--.---SE-S-----SK-K------ 102
08_BC.CN.06.nx2 ------N----N------E----TR---R-SYQ-L---QK-G------------.--S-P-S-ED--N..........FK--HRPLP.GTQ.GD.QAGS-ES--*VESKTKPAPFD 101
09_cpx.GH.96.96GH2911 --L---N----N------A---NK----R--Y---H--LN-G------------.--A-SCG-KSN-D..........PIP---LP.-T-.-N.------S--E--SK-KS-Q--- 102
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----H-N----N----------NK-H--A-SY--L---Q--S------------.--S-PPS-ED--N..........LI----S-.---.--.--------------A-A----W 102
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------NI---NQ---------NQ-------Y---H--LK-G------------.--P-SHS-KN--D..........HIPE--L-.-AT.RK.--V-E-S--E--SK--P-R--- 102
12_BF.AR.99.ARMA159 --L---N----N----K-S-P--K----R-----YW--V--G------------.----P-G---N--..........------I-.-A-.-N.------S--E--SKAKS--C-- 102
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -D----KI---NQ-------P--K-----------------G------------.--S-SH---N--D..........LIP---LP.I--.-N.Q-----S--E--SK-------W 102
14_BG.ES.05.X1870 -D----N----N-----------K----R--W------LN-G----------KH.--GPP-SXKD--T..........PVP---LP.TT-.-N.----E-S-----SK-K------ 102
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -D---LN----N----R-T---N-----I--W---I--LK-G----------KH.--GTP-S-KD--N..........PAP---L-.IS-.-K.--D--KS--E-ASKA----*-- 101
16_A2D.KR.97.97KR004 -D----N----N------R---NK----R--Y--P---LN-G-----------P.---PP-GGTG--N..........PIPE-SLP.R-Q.RI.---TE-S-TE--SKA----C-- 102
17_BF.AR.99.ARMA038 --I---N-D--N------T-P--R-F--E-----YW--T--G---N--------.---PP-GNPP--V..........--P---AP.-A-.-N.------S--E--SKAK--Q*-W 101
18_cpx.CU.99.CU76 ------NI---NQ---------N-----R--Y---L--LK-G------------.--TTPYD-KH--D..........LIPE--L-.RTS.W-.------Q-E--ASKA-A-QC-- 102
19_cpx.CU.99.CU7 -D----N----N----------NT-----------L--TK-G------------.--GPP-SH-D--N..........PVP---LP.DT..EG.---T--S--E--SK-K------ 101
20_BG.CU.99.Cu103 -D----N----N----------NK----V--W------LN-G----------KH.--GPPPG-KD--N..........PVP---IP.TT-.-N.------S-EE--SK-T---CA- 102
21_A2D.KE.99.KER2003 -D----N----N------R---NK-H--R--Y--IK--L--G---R--------.---PP-GD-A--V..........PVP---S-.---.--.------------S-A------C 102
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --L---S----N------T---N--F--V--W------LK-G----------KH.--GTP-G-KD--N..........PIP---LP.-TK.R-.S---E-S--E--SK---NR-A- 102
23_BG.CU.03.CB118 -D----N-D--N----------NK----M--W------LK-G----------KH.--GTP-D-KD--I..........PVP---LP.TT-.-N.------S--E--SK--A----- 102
24_BG.ES.08.X2456_2 -D----N----N----------NK-F--V--W------LN-G----------KH.--GSP-S-KD--N..........PVP---IP.TT-.-N.----EKS-EE-ASK-KA----- 102
25_cpx.CM.02.1918LE -D----NI---N------G-P-N-----R----------K-G----------S-.--GTPPS-KD--N..........PVP---IP.TT-.-N.Q---E-S----ASK-----YA- 102
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----RNID--N--------P-NK----Q--Y---L-----G-----------P.--GTSRSN-D--N..........P-P---S-.-AQ.RE.SP--E-S-----SK--Q-R--- 102
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -D----N----NQ---------NQ----R--Y---H--LK-G---F--------.--T-PYGNKN--D..........PIQE-SIP.-TQ.R-.S--SE-S-----SKARA-R--- 102
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------Q------R---NK-------L------MK-G------------.---P--DN-NN-V..........------A-.-S-.-N.----E-S--------T----A- 102
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------R---NK-----------------G------------.---T--D---D-V..........------A-.-F-.--.------S--T----A------- 102
31_BC.BR.04.04BR142 -D----K----N----------N-----R-SY------L--G------------.--S-PPS-ED--N..........LI----VP.-S-.--.Q--SEKS-----SK-----C-- 102
32_06A1.EE.01.EE0369 -----HKI---NQ---R---P--P-------Y--YM--LN-G---Y--------.--T-PPG-KN--D..........PE----V-.-TQ.RE.----EK---E--SKATPNR--- 102
33_01B.ID.07.JKT189_C ------N----N-------AT-SK----I--W---L--LK-G----------KH.---PP-S-ED--N..........PX-E--L-.IS-.-N.--D-E-S----ASK----RC-- 102
34_01B.TH.99.OUR2478P ------N----N------T---SK----N--W---L--LK-G----------KH.--GTP-S-KD--N..........PIPE--LP.II-.-N.Q-----S--E-ASKA----*-- 101
35_AD.AF.07.169H -D----N-D--N------P-P-S-----I-SY------LN-G------------.---TP-RD-D--N..........PIP---LP.RAK.-I.SA-QE-S-----SK--P-R--- 102
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --L---NI---N------R---N--F-----W------LN-G-----------R.--G-P-SR-D--D..........PV----LP.AI-.-KN------S--E-ASK---N-C-- 103
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -D----N---------------N---------------TK-G------------.--T-A-SR-DN-H..........-VP---LP.TT-.-N.------S--E-ASKA----CA- 102
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --I---K----N------T-P-NK----R-----YW--T--G----H-------.---TP-SN-I--D..........PVP---V-.-A-.-N.------S--E--SK-K---CA- 102
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -D---------------------K--------------T--G------------.---TP----I--D..........PVPE--I-.-AH.RN.------S--E--SKAK---*-- 101
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -D---------------------K----R------------G------------.---SP-GR-S--GSLSSSK*LQV-----SAP.-Q-.--.----E-S------------E-- 111
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---I--K----E----------------R----------R-G-----------P.--NPPPD-E----..........------AT.---.--.------X------------DX- 102
43_02G.SA.03.J11223 --L---S----N------T---SK-------W---L--LN-G-----------R.--GTP-XR-D--N..........PV----LP.ITS.EN.------S--E--SK-------- 102
44_BF.CL.00.CH80 --LI--N-D--N------T-P--R----R-----YW--V--G------------.---PP-SD-I--D..........PVP---L-.-T-.--.------S--E--SKA----CA- 102
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -D----N----N------T---NK-H-----Y--YS--LN-G----------KH.--GTPYS-KN--N..........PIP---L-.-T-.--.------S--E--SK-K------ 102
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --L---N-D--N------T-P--K----R------W--V--G------------.--GPP-S--I--D..........LVP---I-.-AQ.RN.----E-S--E--SKA--G-W-- 102
47_BF.ES.08.P1942 ------------------R----K----R------------G------------.--XPP-SG----D..........-------T.-L-.--.----E-S------------V-R 102
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------N---------K-T---SK-------W--RL--LK-G----------KH.--GTSHRRED--N..........PIPE--L-.IS-.-N.--D---S----ASKA--G-C-- 102
49_cpx.GM.03.N26677 ------KI---N-----------Q-------Y---I--LK-G---C--------.--T-PPG-KN--D..........LVQ---L-.-TQ.RK.----E-S--E--SKAGP-R--- 102
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------N----N------G-P--A----R-S----A---K--------------.---T--D-E----..........------A-.---.-E.------S-E--------HSSRQ 102
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------N----N------T---SS----I--W---L--LK-G----H-----KH.--GTP-S-KD--N..........PVPE--FP.II-.-N.------S--E-ASKAA---C-- 102
53_01B.MY.11.11FIR164 ------S----N----X-T---SK-------W---L--LK-G-----------H.--GTP-S-KD--N..........PIP---LP.IX-.-NNS-D---S--E-ASKA--X-C-- 103
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------N-----------T---SK----R--W---L--LK-G----------KH.--GPP-S-KD--N..........PIPE--LP.TT-.-N.------S--E-ASKA--G-*-- 101
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------N----N----K-T---SK-------W---L--LK-G----------KH.--GNP-SR-D--N..........PVPE--LP.II-.-N.--D---S--E-ASKA----C-- 102
O.BE.87.ANT70 -D----EVP--H------QIP-N-----R--Y--Y---VR-G----------G..-P.-AASHPD-KD..........PVP--SPT.ITK.RK.QERQE-QEEE--KKAGPGGYPR 100
O.CM.91.MVP5180 -D----EMP--H----K-Q-P-N-----R--Y--Y---TK-G----H------..-PA-AASYPDNKD..........PVPE-SL-.HTG.RK.QKRQE-QE----K--GPSGQPC 101
O.CM.98.98CMA104 -D----EMP--H------Q-P-N-----S--Y--Y--LVR-G-----------..-P.-TASHPDNKD..........PVPE-SP-.ITN.RK.*ECQE-QE-E--K--GPG*YHC 98
O.FR.92.VAU -D-I--EMP--H------Q-P-NA----Q--Y--YL--TK-G----H------..-PA-AASYPDNKD..........PVPE-SP-.NNK.RK.*ERQE-QE-E--TK-GAGGLHC 100
O.SN.99.99SE_MP1299 -D----EMP--H------Q-P-NK----A--Y--Y---AS-G-----------..-PA-AARHPDN-D..........IVPE-L-Y.ITN.RK.QKRQE-QE-E--N-ACPR*YPG 100
O.US.10.LTNP -D----EVP--H------Q-P-NT-------Y--Y---TK-G-----------..-P.-TASHPD-KD..........PVP--SL-.ITK.WK.QERQE-QE-E--KKAGPGGDHC 100
O.US.97.97US08692A -D----EMP--H------L-P--K-------Y--Y---TS-G-----------..-PA-AASRPDNKD..........LVPE-SP-.ITN.RK.QKRQE-QE-E--KKAGP-*YPR 100
N.CM.02.DJO0131 -----------N----------NG----Y--Y--MC--TK-G----------S-.---TPKS-KN--D..........PIPE--L-Q-QQP--.Q--Q-KQ--AL-DKA----*-- 103
N.CM.04.04CM_1015_04 -----------N----------NK----N--Y--V---TK-G----------S-.--KTPNS-KDY-D..........PIPE--L-.-QP.--.Q--Q--Q--AL-SK--A-LC-- 102
N.CM.06.U14842 ----------------------NK----R---X-I---TK-G----------SR.---TP-S-KN--D..........PIPE--L-.-QH.--.Q--Q-KQE-A--SK-----C-- 102
N.CM.95.YBF30 -----------N----------N-----R--Y--LY--TK-G----------S-.---TP-S-KS--D..........LIPE--L-.-QQ.--.Q--Q-KQ-EAL-SK--A--C-- 102
N.CM.97.YBF106 -----------N----------NK-------Y--MC--TK-G----------S-.---PPKS-KD--D..........PIPE--L-.RQQP--.Q--Q-KQ--AL-GK--A--C-- 103
N.FR.11.N1_FR_2011 ----Y------N----------N-----R--Y--VC--MK-G-----X----S-.----PKS-KN--D..........IIPE--L-.-QH.-I.Q--Q--Q--AL-SK--A--C-- 102
P.CM.06.U14788 -D----D-P--QQ-----SSP-N-----A--Y--Y---TK-G-----------R.PA--DN-N-N--D..........PV--*-FA.CTG.AQ.QE*HQ-QT----KQATA-RS-C 100
P.FR.09.RBF168 -DQ---D-P--QQ-----SSP-N-----A--Y--Y---TK-G-----------R.PA--DN-N-N--D..........PV--*-LA.*TG.IQ.QE*HQ-QT----KQATA-RS-C 99
CPZ.CD.06.BF1167 ------D----L--S-T-S-P-NS----V--Y---L--TK----------R....-GKPSASNKNN-N..........PVRE-SL-.KQ-.--.QVSQ--Q--E-ANQA--GGG-I 99
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---IE-D----N----K-R-E-NK-F-----Y--IL--TK-G----------G..--KPASSN-DNKD..........P-R---L-.--I.R-.Q--SEKQ--E---TS-A-QS-W 101
CPZ.GA.88.GAB1 -D-I--D-----------R-V-N-----A--Y--IY--TK-G----------TTR--T-PAG-KNN-D..........-IP---L-.-S-.-N.KE-SEKST-E-ASK--A-Q*-- 102
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 #N-I--QVA--M---AA-E-P-------------PL--TK----------R-...G-KSAGDNK---D..........PVRQ-SLP.KRS.RI.QSSQE-SQ-E--T-AGSGGRPR 99
CPZ.US.85.US_Marilyn -D----NI----Q---------N-----------V---TK-G----------GRR--TTAKS-ADN-D..........P-R---F-.-QL.-N.Q--Q--Q--AL-KQ-TS-QR-- 103
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B.FR.83.HXB2 MAGRSGDS.DEELIRTVRLIKL..........LYQSNPP.PNP.EG.TRQARRNRRRRWRERQRQIHSISERILGTYLGRSAEPVPLQLPPLERLTLDCNEDCG.TSGTQ.......GVGS.......PQILVESPTVLESGTKE* 116
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------.--D-LKAI-I--X..........------Y.-K-.R-.-----K-------A-----D-------S-C---P----------I-------H----.-----QSQGTET---R.......--VS----GI------N- 124
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------ST.-----QA--I--I..........------Y.-K-.R-.-----K-------A-----D-------S-C--------A---------R---S--S-.-----QSQGAET---R.......--VSG--SVI-G---ES- 124
A1.ES.06.X2110 --------.----L-AI-I---..........------Y.-K-.K-.----QK-------A-----D-L-Q-V-S-C---P-----F----I---C---H-G--.-----QSQGAET---R.......--VSG---DI-D--A-N- 124
A1.IT.02.60000 -------A.----L--I-I--I..........---T--Y.-E-.R-.S----K-------A-----D-------S-C------------------R---S----.-----QPQGTET---G.......---SM--SSI-GP-A--- 124
A1.KE.06.06KECst_001 --------.--D-LK---I--I..........------Y.-K-.T-.S---Q--------T-----D-------SAC---PT-------------H---S----.-----QSQGVET---G.......H-VS----DI-G----N- 124
A1.RU.11.11RU6950 -------T.-A--LTA--I--I..........------Y.-T-.R-.-----K-Q-----A-----D-L-----SSC------S-SF----I---H---S----.-----QSQGTET---G.......---SG-PSGI-G------ 124
A1.RW.07.pR463F -------N.----LKA--I--I..........------Y.-K-.R-.-----K-------A-----D-------S-C------------------H---S--S-.-----QPSGTET--EG.......--VS---SII-G----K- 124
A1.SE.95.SE8538 ------N-.----L-AI-I--I..........------H.-K-.R-.S----K-------A-----D-------S-C----------------G-H---C----.----E.......---R.......--VS----G--D----N- 117
A1.TZ.01.A341 ------S-.----L-AI-T--I..........--E---Y.-K-.R-.----QK-------A-------------SAC----E----F----I---H---R----.-----QSQGVET---R.......--VS----A--GA---N- 124
A1.UA.01.01UADN139 -------P.-A--LTA--I--I..........------Y.-T-.R-.-----K-------A-----D-------S-C--------SF----I---HIN-S----.-----QSQGTET---E.......---SG--SGI-G----G- 124
A1.UG.07.p191845 --------.-G--L-A--I--I..........-H-----.-K-.R-.S----K-------A-----D-------SAC---PT---HF--------HI--R----.-----QSQGVET---R.......---S----GI-GAR-EN- 124
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------D.V-D-LQA--I--I..........--K---Y.-K-.G-.-----K-------A-----D-------S-C---P--------------H---S----.-.......GTET--EG.......HS------A---P----- 117
A2.CD.97.97CDKTB48 -------P.--D---AI-I--I..........------Y.-K-.R-.-----K-------A-----D-------S-C---PT-------------H---S----.-C---QSQGAET---R.......--TS---SGI-G--IED- 124
A2.CM.01.01CM_1445MV -------P.--D-LKA--T--I..........------Y.-T-.R-.S----K-Q-----A---H-S-------S-C------------------HI--S---D.-----QSQGTET---G.......H--S---SVI-G---E-- 124
A2.CY.94.94CY017_41 T----D-P.--S-LQAI-T--I..........------Y.-K-.R-.S---Q--------A-----D-----V-R-C---PT-------------HI--S----.----LQSQGTET---R.......S-ES---SVI-G---E-- 124
B.AR.04.04AR143170 --------.----LA---A---..........-------.-SR.--.-------------R--K--QAF-AW--S-R---LE--G-------D------S----.-----.......----.......S-----H-A---TX-TQ- 117
B.AU.04.PS1038_Day174 --------.----LK----X--..........-------.-XQ.--.X------------Q---------GW--X-X---P-----------------------.-----.......---T.......X-V--X--XX-----E-- 117
B.BO.09.DEMB09BO001 --------.--D-LK------S..........-------.-ST.--.-------------------R-------S-F---PE-----------------S----.-----.......---N.......--------A--GT---G- 117
B.BR.06.06BR1119 --------.----LKA-----F..........-------.-SS.--.-----------------H-KTL-DW--S-H---P-----------------SS----.-----.......----.......S-VP--HSAI-------E 117
B.CA.07.502_1191_03 ----R---.--D-LKA-----R..........-------.-ST.--.-----------------H-RLA-DW--R---D-PT---D-P----------SS----.-----.......-E--.......-----------GT--E-- 117
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 --------.-D--LK-------..........-------.-S-.A-.-----------------H-RT--DWL-R-H---PT-----------------S----.-----.......----.......SEV-----A--------- 117
B.CN.10.DEMB10CN002 --------.--D-LK------T..........-------.---.--.-------------------R----Q--H------V--------EI--------K---.N----.......----.......----G--D---D--AA-E 117
B.CO.01.PCM001 --------.--D--Q---F-R-..........---L---.-SR.--.-------------------G---AW--RSH------------------N---S----.-A---.......----.......--V-----A------E-- 117
B.CU.99.Cu19 --------.------------Q..........I------.-SN.--.-------------------RA-------------------------------S----.-A---.......---T.......--------A--------- 117
B.CY.09.CY266 --------.----LK-------..........-------.-ST.A-.-------------------RT--DW--SNH---PT---H-P----D------D----.N----.......---N.......-------S-I-------- 117
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 --------.--D-LK------S..........------L.-ST.--.-------------------RQ--A---D----G-EQ----------------S----.N----.......---T.......H-V-----A--------- 117
B.DK.07.PMVL_011 --------.--D-LK------F..........-------.-SS.--.-----------------H-R-----L-S-F---PE----------------------.-----.......----.......------------P----E 117
B.DO.05.05DO_160884 --------.-X---K---X--F..........-------.-S-.A-.-------------Q-----Q---AW--S-R----E----V------------S----.-----.......----.......--V-----A---Q---K- 117
B.ES.09.P2149_3 --------.--D-L-------F..........-------.-K-.--.-------------------R---D---SDF---PE----------------------.-----.......----.......-E------AL-------- 117
B.FR.08.DEMB08FR002 --------.-----KA--F-R-..........------L.---.--.-------------Q---HLDQ--GW--SDF---P-----F------------S--S-.-----.......R--D.......--V---P-P--D------ 117
B.GE.03.03GEMZ004 --------.----LK--K---Q..........I-----L.-SS.--.--------------K-----Q--GW--SAF---P----------------H-S----.-----.......---T.......--VS----A--------- 117
B.HT.05.05HT_129389 ----R---.--X-LX------Q..........------L.-S-.--.--K-----------------K-G----A------E-------------S---S-G--.D----.......----.......--V-----A--------- 117
B.JM.05.05JM_KJ108 -------R.-D--LKA-----F..........------L.-S-.A-.-------------------S----W-IR-H------------------N---S----.D----.......R---.......CEV--------------- 117
B.JP.05.DR6538 --------.--D-LKA-----F..........------Y.-SL.--T-------------------R-------C---E-P--------------S---S----.-----.......----.......--------AI-------- 118
B.KR.07.07KYY4 --------.----L--I-T--F..........-------.-K-.--.-------------R--KW-RW--GW--NSR---P------------------S-E--.-----.......---N.......-*------A--------K 116
B.NL.00.671_00T36 --------.----L-------Y..........-------.-SS.--.-----------------R-RA---W--SNH---P------------------S----.-----.......----.......--------AI-D----G- 117
B.PE.07.502_2649_wg8 --------.--Q-LK------I..........------L.-S-.--.-------------------RD--G---D----GPT----------------------.-----.......----.......--V--------D------ 117
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------.----LKA------..........-------.-SS.--.-------------------RTY-GW--S-F-D-PE-----------------S----.-----.......----.......----X----I----S--- 117
B.RU.11.11RU21n --------.--D-LK-I-----..........-------.---.--.-----------------H-R------IC-----PE-----P-----------S----.-----.......----.......--------A--D------ 117
B.TH.07.AA040a_WG11 -----E-R.----LKA-----F..........------L.-S-.--.-------------A-----RE------S---EG-T-------------S-N-SQ---.-----.......----.......-------SA--------- 117
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----R---.----LE---F--F..........-------.-SS.--.-------------------CA--AWL-S-R---P------------------ST-T-.D----.......----.......--V----TA--------- 117
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------.----L--------..........I------.---.--.-------------------RT--GW--SN----P------------------D----.-----.......----.......---F-------D------ 117
B.UA.01.01UAKV167 --------.--D-LK------Y..........-------.---.--.-------------A-----RT--DW--SNH---P------------------S----.-----.......---G.......--------A---P----- 117
B.US.11.ES38 --------.----LKA--I--F..........-------.-S-.A-.-----------------K-R----W--SNS---P-----F----I------SS----.I----.......---N.......--V-----A--------- 117
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------.-----K------F..........-------.-SL.--.-------------------RQ--DW--S-H---P------------------S----.-----.......----.......---S--P-A--D------ 117
B.VE.10.DEMB10VE001 --------.----LK------A..........--KL---.---.--.-------------Q---H-NT--AW--S-S---PE----------D------S----.-----.......-E-N.......TPV-----A--------- 117
B.YE.02.02YE507 --------.--D-LKA-----F..........-------.-ST.--.-----------------H-RTT-QW--SN--D-P------E----------------.----E.......----.......S--R-------G------ 117
C.AR.01.ARG4006 --------.--A-LLA--I--T..........------Y.-K-.--.--R----------A-------------I-C---PT---------I---NIN-S-SG-.-----.......R--N.......-*-FRKPCA--G-RA-KE 116
C.BR.07.DEMC07BR003 --------.--A-LQA-KI--I..........------Y.-K-.--.-------------A-------------T-C---P----------I---SIN-S-SG-.-----QSQGTTE---N.......-*V-GKPCA--G-RA-KE 123
C.BW.00.00BW07621 -------N.-DT-LQA--I--I..........------Y.-K-.--.-------------A-------------S-V---P-----F----I---HIG-S-SG-.-----QPQGTPE-M-N.......-*-SGN-CA--G-RA-KE 123
C.CN.98.YNRL9840 -------G.--A-L-A--I--I..........------Y.-E-.R-.-----K-------A--KR---------S-C---P----HF----I---HIGDS-SG-.A----QSQGTTE--A-.......-*-SGK-CA--G--A-KE 123
C.CY.09.CY260 --------.-AA-LE--KI--I..........------Y.-K-.--.-----------R-ATKKRLN*F-H-L-SSGCVGPP-QL-FF-----E-L-IDS--SRSSC--HPPGGTAE-G-H.......HVFCE*CCV----RA--E 123
C.ES.07.X2118_2 --------.--A-LQA--I--I..........------Y.-E-.K-.-----K---X---A-X-X-RA------IXC----X----F----I---HI--S-SG-.-----QSQGAAE----.......-*VSGKPCA--X----KE 123
C.ET.02.02ET_288 --------.-AA-LQA--A--I..........------Y.-K-.--.----Q--------A-------L-----SDC---HP-------------N---S-SG-.-----QPQGTTE---N.......-*VSGQYCA--G-RA-KE 123
C.GE.03.03GEMZ033 --------.--A-LQA--I--I..........------Y.-E-.K-.----Q--------A-------------S-C--------------I---HI--SQSS-.A----QSQGTTE----.......-*-FGK-GA--G----KE 123
C.IL.98.98IS002 --------.--A-LQA--I--I..........------Y.-K-.--.-------------A-----SA------ESC---P----------I---HIGGS-SS-.N----QPQGNTE----.......-*VSRK-CA--G-RA-KE 123
C.IN.03.D24 --------.--A-L-A--I-RI..........------Y.-D-.R-.-----K-------A-----RAL-----SDC----------P---ID--NISDS-GG-.---A-QPQGTTE----.......-E-SGKPCA--G--A-KE 124
C.KE.00.KER2010 -------N.-D--L-V--I--I..........------Y.-K-.--.-----K-------A---R---------SAC---P-----F----I---HI--S-GG-.-----QSQGTTE----.......-*VSGKLCA--G--A-KE 123
C.MM.99.mIDU101_3 --------.--A-L-A--I--I..........------Y.-E-.R-.----QK-------A--K--------V-S-C---P------L---ID--HISDS-SG-.A----QSQGTTG----.......-*-SGR-CA--G--A-KE 123
C.MW.93.93MW_965 --------.--A-LQA--I--I..........------Y.-K-.--.-------------A--------G----A-C---P----------I---HI--S-SS-.-----QSQGTAE----.......-*VSGK-CA--GARA-KE 123
C.SN.90.90SE_364 --------.--A-LQA--I--I..........------Y.-K-.--.-----K-------A--------------DC---P----------I---HI--S-SS-.-P.......DTE---N.......-*VSGKPXA--GF-A-KE 116
C.SO.89.89SM_145 --------.--A-L-A--I--I..........------Y.-K-.--.-----K-------A-------------S-C---PT---------I---HIGGS-SG-.-----QSQGTTER---.......-*VSGK-WA--G--A-KE 123
C.TZ.02.CO178 --------.-DA--QV-KI--I..........I-----Y.-E-.K-.-------------A-------------SAC-E-P--------------HI--S-SG-.-----QSQGTTE---N.......-*VPGRLRA--G---EKE 123
C.US.98.98US_MSC3018 --------.--A-L-A--I--I..........------Y.-K-.--.-----K-------T--K--D---A---S-C----T---S-P-------NIGDS-SG-.-----QPQGTTE---N.......-*VSGR-W---G--A-KE 123
C.UY.01.TRA3011 --------.--A-L-A--I--F..........------Y.-K-.--.-------------A-------------T-C----P-S-------I---NIN-S-SG-.-----QPQGTTE---N.......-*VFR-PCAI-GPRA-KE 123
C.YE.02.02YE511 -------N.-AA-LQ--KI--I..........------Y.-KL.--.-------------A--K-----G----SCC-E-P----------I---HI--S-SS-.-T---QSQGNTE----.......S*VSRK-CA--GARA-KE 123
C.ZA.10.DEMC10ZA001 --------.--V-LQA--I--I..........------Q.-K-.--.-------------A-----NQA-----ASC------------------HI--S-GG-.---E-QSQGTTE----.......-*-SGK-CA--G--A--E 123
C.ZM.02.02ZM108 ------V-.--A-LQAT-I-RI..........------Y.-K-.--.-----K-------A------Q------S-C---------FR---I---HI--D-SS-.-----QSQGTTE---N.......-*VSGK-CA--G-RA-KE 123
D.CD.83.ELI --------.--D-LKA-----F..........-------.-S-.--.-------------A-----RE-A----------P--------------N-N-S---R.-----.......---H.......---S-----------E-Q 117
D.CM.10.DEMD10CM009 ----RE--.--N-LK-IQ---F..........---I---.-ST.--.-------------A--------G----S----------------I---N-N-S---E.P----.......----.......T--S----A------E-- 117
D.CY.06.CY163 ----RE--.--D-LKAI----V..........-------.-SI.QA.P----TH------A--------G----S-----P--------------N-N-S----.-----.......----.......T--S----A---T--E-- 117
D.KE.97.ML415_2 -------R.--D-LKA-----I..........-------.-S-.--.-------------A--K--D-LGA---S------E-------------S--------.-P---.......----.......---S--P-A--D----K- 117
D.KR.04.04KBH8 --------.--D-LKAI----F..........------L.-S-.--.-------------A-----N--G---IS----------------I----IN------.-----.......----.......S-VSG--SAI-DT----- 117
D.SN.90.SE365 --------.----LKAI----F..........---N---.-ST.--.-------------A-----N--G----S--------------------N-N-S----.-----.......RM--.......--VS----A--DT--EK- 117
D.TD.99.MN011 ----REEN.--DFLK-I----W..........--K----.-ST.--.-------------A--------G----S----------S-----I---N-N-S---E.P----.......----.......S--S-----------E-- 117
D.TZ.01.A280 --------.----L-AI----I..........-------.-SL.--.-------------A-----D--G----S--------------------N-N-HT---.-----.......----.......H-VS--P-AI-D---E-- 117
D.UG.08.p191859 --------.----LKA-----I..........I------.---.T-.-------------A--------AD--VR-----PE-------------N-N-S---A.-----.......----.......---SL-H-P--DP--E-- 117
D.YE.02.02YE516 ----RE--.--D-LKAI----F..........---N---.-S-.--.-------------A---HL---G----S-L--G-----------I---N-N-S----.P----.......----.......---S--PS----P--ED- 117
D.ZA.90.R1 --------.--N-LTAI-I--F..........-------.-S-.--.-------------A-----N--G--V-F------------------------S----.-----.......----.......---S----A--------- 117
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------.-DD-L-A-KY--I..........------Y.-K-.--.-------------A----VRE--Q---SSC----T-------------HIN-S---E.QGAEE.......R---.......S--S---CAI-------- 117
F1.AR.02.ARE933 --------.-T--LTAL-Y--I..........------Y.-K-.--.-------------A-----RA--D---SSC---PE-------------HIN-S----.PGTEE.......-L-G.......---AG--HA-----I-N- 117
F1.BE.93.VI850 --------.-T--LKA-KC--I..........------Y.-K-.--.-------------A-----RAL-D---SSC----E-------------HIN-S----.QGPEE.......----.......S--SG--HA--------- 117
F1.BR.07.07BR844 ------G-.-T--L-AI-H--I..........------Y.-K-.--.-------------A-----RE--Q---EP----PE----F--------HI--S---E.PDPDK.......----.......---SG--R---------- 117
F1.CY.08.CY222 --------.-T--L-A--T--I..........------Y.-K-.--.-------------A-----RA----L-LSC---PE--------S----HIN-SK--E.QGTEE.......---N.......---S---H---D------ 117
F1.ES.11.DEMF110ES001 --------N-AD-LKA--T--I..........------Y.-K-.--.-------------A-----RE------CSF---PE-------------N-N-S---E.QGTEE.......R---.......--TS---RA---P----- 118
F1.FI.93.FIN9363 --------.-T--LKA-KY--I..........------Y.-S-.D-.-------------A-----RA------SSC---LE-------------HIN-S----.QGTEE.......----.......---SG-HH---------- 117
F1.FR.96.96FR_MP411 -------N.----L-A--A--I..........------Y.-K-.--.-------------A--K--R-------VAC---PE-------------HIN-SK---.QGTNE.......---N.......---SM-PR---------- 117
F1.RO.96.BCI_R07 --------.-T--LKA-QY--I..........------Y.-K-.--.-------------T-----RE------SSC---P--------------HIN-S---E.QGAER.......----.......---S---HA--------- 117
F1.RU.08.D88_845 --------.-A-XLKA-KY--I..........-------.---.--.-------------A-----RE--Q---DDC---P--------------HIN-S-G--.QGTEK.......----.......S--P---S-I-G------ 117
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------.--D-LKA--Y--I..........------Y.-K-.--.-------------A----VRE------RAC---PE-------------HIN-S---E.QGTGK.......--E-.......---S--PRAA-------- 117
F2.CM.97.CM53657 --------.----LKA--Y--I..........------Y.-K-.--.--T----------A--N--RQ------S-C---PT-------------HIN-S---E.QGTNK.......---N.......---SG--RA--GP-N--- 117
G.BE.96.DRCBL ------ST.----LTA--I---..........------S.-P-.--.-------------A-------------S-C---PE-------------H---S--G-.-----QSQGTEI----.......---F---SV--G------ 124
G.CM.10.DEMG10CM008 ------ST.--A-LTA--I--I..........------H.-SA.--.-----K-------A-----N-------SSC---P------V-------HI--S--S-.NF---QSPGTEP..............G---SV--G------ 117
G.CN.08.GX_2084_08 ------ST.--Q-LQAI-I--I..........------Y.-P-.--.---T-K-------A-----R-------S-CV--LE-----P---I---H---S--SR.-PE--QSPGTET---G.......---S----V--G------ 124
G.CU.99.Cu74 ------ST.----L-A--I--I..........------Y.-P-.--.-----K-------A--K--------V-S-C----X-------------S---SK-S-.-----QSQGTET---R.......---S----G--G------ 124
G.ES.09.X2634_2 ------NT.----L-IIQT--I..........------Y.-PS.--.-----K-------A-----------L-S-CV---T-------------HI-----S-.-L---QSQGTET---G.......---P---SV--G------ 124
G.GH.03.03GH175G ------SN.----L-A--I--I..........------Y.-SA.--.-----K-------A----VRAL---F-SAC---PT-------------C---S--S-.-----QSQGTET---R.......---S----V--G------ 124
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B.FR.83.HXB2 MAGRSGDS.DEELIRTVRLIKL..........LYQSNPP.PNP.EG.TRQARRNRRRRWRERQRQIHSISERILGTYLGRSAEPVPLQLPPLERLTLDCNEDCG.TSGTQ.......GVGS.......PQILVESPTVLESGTKE* 116
G.KE.93.HH8793_12_1 ------ST.--D-L--I-I--I..........------Y.-P-.--.-----K-------A-------------SSC------------------H--SS--G-.-----QSQGTET---G.......---F---SV--G--A--- 124
G.NG.09.09NG_SC62 ------TT.----LQA-KI--I..........------S.-P-.--.-----K-------A------------IS-C---CT-------------H---S--SR.-P---QSPGTET---G.......---S----V--G-R---- 124
G.PT.x.PT3306 ------ST.----LT---I--I..........-------.-P-.--.---T-K-------A-------------S-C------------------H---S-GS-.-P---QSQGTET---R.......---S---SV--G------ 124
G.SE.93.SE6165_G6165 ------ST.----L-A-KA--I..........------Y.-P-.--.-------------A-----SA------TA----P--------------H---S--S-.-----QPQGTET---R.......S*-F---SV--GQ----- 123
H.BE.93.VI991 -------N.--G-L-AC-I-R-..........------Y.-E-.A-.----Q--------A--------G--V-A-C--GP------------------S----.---EK.......----.......--TSG---A--GT-A--- 117
H.BE.93.VI997 ------AG.--Q-PQVCKI--I..........I-----Y.-E-.A-.-------------A-----RA------TDC---PP------------------K---.---EK.......-K-G.......---P---S---GT----- 117
H.CF.90.056 ------A-.-T--LQVCKI--I..........------C.-E-.T-.-------------A-----RE------TSC---PP---T-----------N-S----.---EK.......-E--.......---SL--S-I-GT----- 117
H.GB.00.00GBAC4001 --------.--G-LQVCKI--I..........------Y.-ER.AE.-------------A-------------H-C-AGPV-----------------S----.---EK.......----.......---S--P-A--GT-A--- 117
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------.--Q-LLA-----I..........---G--Y.-K-.N-.S------------A--N--D-------SAC---P-----F----I---R---S----.D----.......---D.......---SG--GVL-GA----- 117
J.CM.04.04CMU11421 --------.--Q-LLA-XX--I..........XXR---Y.-S-.R-.S------------A--N-XD-------C-C--------------I---HI--S----.D----.......---D.......---SG-PCM--GA----- 117
J.SE.93.SE9280_7887 --------.-DQ-LLA-----I..........------Y.-K-.N-.S------------A--N--D------PSSC---P----------I---R---S----.N----.......---D.......---SG-PCM--GA----- 117
J.SE.94.SE9173_7022 -------N.-DQ-LLA--I--I..........------Y.SK-.N-.S------------A--N--D-------SSC---P----------I---R---S----.N----.......---D.......---SG-PCM--GA----- 117
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----R---.EQQ-LTP--I--I..........------Y.-K-.--.-------------A-----RE--Q-V-SSC----T-------------S-N-D--S-.QGTEG.......EL--.......---P--PD---G--D--- 117
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01_AE.HK.04.HK001 ------ST.----LGA--A--I..........------S.-PA.--.---T-K-------A-----RK------SSVV---T--------S----H--------.-----QSQGTET---R.......---SG--SVI-GA---N- 124
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B.FR.83.HXB2 T....QPIPI.....VAIVAL.VVAIIIAIVVWSI......VIIEYRKILR....QRKIDRLIDRLIERAEDSGNESEGEISAL.......VEMG.VEMGHHA.PWDV.DD...L* 82
A1.AU.03.PS1044_Day0 M....T-LE-.....WS--G-.---L-------T-......-G---K-L-K....--------E-IR------------DTDE-....ALL.....I---NYD.LGND.IN...-- 82
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 M....S-LE-.....Y--AG-.I--L-------T-......-G---KRL-K....--R-----E-IR----------D-DAEE-....STL.....--V-DR-.LLV-.NN...-- 82
A1.ES.06.X2110 M....S-LY-.....W---G-.---L-L-----T-......-G--C-RV-K....--------E-IR------------DTEE-....SRL.....ID--DYD.LGID.NI...M- 82
A1.IT.02.60000 M....S-LQ-.....C--I--.--VG-------T-......-G----RL--....----N---E-IR------------DAEE-....SKL.....--V-DYD.LL-D.NN...V- 82
A1.KE.06.06KECst_001 M....--LE-.....W---G-.I--L-L-----T-......IG---K-L-K....-----K--E-I-----------D-DTEE-....STL.....-D--DYD.LG-D.HNL..-- 83
A1.RU.11.11RU6950 M....T-LE-.....Y--A--.--VF-------T-......-G----RL-K....--------E-IR------------DEEE-....STL.....M---NL-.LL-D.NN...V- 82
A1.RW.07.pR463F M....S-LE-.....C---G-.I--L-L-----T-......-G---K-L-K....--------K-IG----------D-DTDE-....SKL.....----NYD.LGNE.HN...-- 82
A1.SE.95.SE8538 M....SALE-SALEIWS--G-.---L-L-----T-......-G--CKRLQK....--------E-IR------------DTEE-....SAL.....I---NYD.LGND.NN...-- 87
A1.TZ.01.A341 MV...S-LH-.....C---G-.I--L-L-T---T-......-G---K-L-K....--------E-IR----------D-DTEE-....SAL.....I---NYD.LG-D.NN...-- 83
A1.UA.01.01UADN139 M....T-LE-.....YT----.--VSVL--F--TA......-G-----LRK....--------E-IR------------DAEE-....STL.....MGV-NYV.-L-D.NN...V- 82
A1.UG.07.p191845 M...LP-LH-.....C--AG-.---L-L--I--T-......-G-----V-K....--------E-IT----------D-DTDE-....AAL.....M---NPN.LGYD.N-...-- 83
A1.ZA.04.04ZASK162B1 M....T-LE-.....C--AG-.---L-------T-......-G-----L--....--------K-IT----------D-DTEE-....STL.....-D--NYD.LG-D.NN...W- 82
A2.CD.97.97CDKTB48 M....S-LA-.....LS--G-.---S-L-----TV......-F------KK....-----W-LE-IS----------D-DTEE-....SKM.....-G--NLG.F--D.N-...V- 82
A2.CM.01.01CM_1445MV M....L-LA-.....LS--G-.I--F-L-----T-......-F-Q-KELKK....-----W--K-IS----------D-DTEE-....STL.....----NLD.F--A.NN...-- 82
A2.CY.94.94CY017_41 M....L-LV-.....L---G-.I--L-L-----T-......-F---K--KK....-----W--K-IS----------D-DTEE-....SAL.....--R--LD.FG--.NN...V- 82
B.AR.04.04AR143170 M....--LQ-.....A-----.I-VA-------T-......-L---K----....-----K----IR----------D-DQEE-....SAL.....-------.----.--...-- 82
B.AU.04.PS1038_Day174 M....-SLX-.....L---G-.---G-L-----T-......-X--------....----------IX---------X--DXEE-....SAL.....--R--L-.-M-I.X-...-- 82
B.BO.09.DEMB09BO001 M....-S-Q-.....L-----.--VT-------T-......-LL-------....--------K-IS------------DQEE-....SAL.....--R--D-.----.--...-- 82
B.BR.06.06BR1119 M....LALQ-.....T-----.--VG---------......-L----RL--....----------IR------------DQEE-....SAL-....-------.----.--...-- 83
B.CA.07.502_1191_03 M....--LA-.....L--A--.---A-L-----T-......-G--------....----N--L--IA------------DQEE-....SAL--R-HL------.----.N-...-- 87
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 M....--LE-.....S-V---.-IVA-------T-......-LL-------....------I---IR------------DQEE-....SAL.....-------.----.--...-- 82
B.CN.10.DEMB10CN002 M....FSLQ-.....------.---A-L-----T-......-Y-Q-----K....----------I---T---------DQEE-....SAL.....-D---D-.--N-.N-...-- 82
B.CO.01.PCM001 M....HALQ-.....S-----.--TA-------T-......-GL-I--V--....--------E-IA------------DQEE-....AAL.....-----D-.----.N-...M- 82
B.CU.99.Cu19 M....HSLQ-.....L-----.-I-A-------T-......-V--------....------I-N-I-------------DQEE-....SAL.....-------.--N-.--...-- 82
B.CY.09.CY266 M....T-LV-.....LS-I--.--VA---------......-L----R--K....-K--------IR------------DHEE-....AAL.....-----D-.--N-.--...-- 82
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 M....--LE-.....T-----.---------I-T-......-L----R---....--------E-IS------------DQEE-....SAL-....-D-----.----.N-...-- 83
B.DK.07.PMVL_011 M....-SLY-.....L-----.---A-L-----T-......-Y--------....----------IR--------D---DQEE-....SKL.....-----D-.---I.--...-- 82
B.DO.05.05DO_160884 M....HSXQV.....I-----.---A----I----......-F--------....-------L--IR----------D-DEEP-....AAL.....--N--L-.----.--...-- 82
B.ES.09.P2149_3 M....--LV-.....LS----.--VA---V---T-......-F-QI-R--K....--------E-IS------------DQEE-....SKL.....M----I-.---I.--...-- 82
B.FR.08.DEMB08FR002 M....--LQ-.....L---G-.---A-------T-......-G--------....-K---K-L--IR---Q--------DHEE-....SALL....-------.----.--...-- 83
B.GE.03.03GEMZ004 M....LALN-.....L---G-.I--A-L-----T-......-Y------V-....----------IR------------DQEE-....SVL.....--R--L-.--N-.--...M- 82
B.HT.05.05HT_129389 M....-XLXX.....L-----.---X-X--I--X-......-F----X-X-....-KR-------IRX-----------DQEE-....SAL.....-D---L-.----.N-...-- 82
B.JM.05.05JM_KJ108 M....-SLE-.....I-----.-----------T-......-Y--------....----------IR--T---------DQEE-....SAL.....-------.----.--...-- 82
B.JP.05.DR6538 M....-LLE-.....S-----.--VT----I--T-......-F--------....----------IT------------DQEE-....SAL.....M------.----.N-...-- 82
B.KR.07.07KYY4 M....-SFD-.....GV----.---A---------......-L-------K....----------IR------------DQEE-....SAL.....-------.----.--...-- 82
B.NL.00.671_00T36 M....-SLT-.....------.---A-------T-......-F--------....----------IR------------DQEE-....SAL.....-------.----.--...-- 82
B.PE.07.502_2649_wg8 M....NTLG-.....------.I--G-L--I----......-L--------....----------IRD-----------DQEE-....SAL.....--X--L-.---I.N-....- 81
B.PY.03.03PY_PSP0115 M....-SLV-.....FS----.--VA---------......----------....--R---IVT-IL----------D-DQEE-......L.....-----D-.---I.N-...-- 80
B.RU.11.11RU21n M....--LV-.....AT---F.--VG--------L......--V-------....--------A-I-----------D-DQE.......AL.....M----L-.----.--...M- 79
B.TH.07.AA040a_WG11 M....-TLT-.....L-----.---V-------T-......-LL-------....----E-----IRG---------D-DQEE-....SAF.....M------.----.--...-- 82
B.TT.01.01TT_CRC50069 M....-SLX-.....A--T--.-IXX---X---T-......-A--------....-----XI---IR------------DQEE-....AGL.....L------.----.--...-- 82
B.TW.94.TWCYS_LM49 M....--LH-.....L-----.---A-------T-......-LL-------....----------IR------------DQDE-....SAL.....----Y--.----.N-...Q- 82
B.UA.01.01UAKV167 M....-SLQT.AAIVAL-I--.I-VAV------TL......-L--------....----------I-------------DQEE-....STL.....-D---L-.--NI.--...-- 86
B.US.11.ES38 M....PSLY-.....-S----.---A-L--I----......-F-------K....-Q--------IR----------D-DQEE-....SAL.....-------.----.--...-- 82
B.UY.02.02UY_TSU1290 M....-S-Q-.....A-----.--VG----I--T-......-L--------....----------IA------------DQEE-....SAL.....M------.----.N-...-- 82
B.VE.10.DEMB10VE001 M....--LE-.....Y-----.--VA-------I-......-FL-------....--R---IVN-I-----------D-DQQQ-......L.....-----D-.----.-E...-- 80
B.YE.02.02YE507 M....--LHL.....A--I--.---A-------T-......-GL---R---....----------IS----------DEDQEE-....AAL.....M---RL-.----.N-...-- 82
C.AR.01.ARG4006 V........#XXDYRLG-G--.I--L----I--T-......AY-----LV-....-KR--W--E-IR------------DTEE-....ETM.....-D---LR.LLH-.X-...-- 82
C.BR.07.DEMC07BR003 M....LTL-DRVDYRLG-G--.I--L----I--T-......AY-----LV-....--R-----E-IR----------D-DTEE-....ETL.....-D--NLR.LL--.HA...-- 87
C.BW.00.00BW07621 M....IELIAAVDYRIGVA--.II-L-------T-......AY-----L-K....-K------K-I-----------D-DHEE-....STM.....-D---LR.LL-A.NG...-- 87
C.CN.98.YNRL9840 M........LGIDYRLG-G--.I--L-------T-......-Y----RLV-....--------K-IR------------DTEES....SAM.....-D--NLR.LL--.N-...-- 83
C.CY.09.CY260 M....TGLIEKVDYKI-V--F.II-LV------I-......-YL----LV-....--------E-IR----------D-DHEE-....SKM.....-D--NLR.LL-A.H-...-- 87
C.ES.07.X2118_2 M....LELLXEVDYRLGVG--.---S-LT-I--I-......XYR----L--....-----W--E-IR------------DXEE-....ATM.....-DV--LR.LL--.N-...-- 87
C.ET.02.02ET_288 M....FSFTERVDAR-G-G--.I--L-L--I--T-......AY-----L--....----X---E-IR------------DTEE-....STM.....-D--TLR.LL--.H-...-- 87
C.GE.03.03GEMZ033 M....LD#LAKVDYRLG-G--.I--L-L--IA-T-......AY-----L--....-KRL-W--E-IK-*------G---DTEE-....STL.....-D--NLR.LL-A.NG...-- 85
C.IL.98.98IS002 MVDL.LDLLEKVDYRL-VI--.I-VA--T----T-......-Y-----L--....--------E-IR------------DAEE-....STM.....----NLR.LL--.A-...-- 90
C.IN.03.D24 M....LDL....NYKLTVG-F.-I-L-L-----T-......-Y-----LV-....--------E-IR----------G-DTEE-....PTL.....-D--NLR.LL--.H-...-- 83
C.KE.00.KER2010 M....LDLLARVDYRLGVG--.I--L----I--T-......-Y-----L--....-----W--E-IR------------DTEE-....ATM.....-D---LR.LL--.N-...-- 87
C.MM.99.mIDU101_3 M........LEIDYRLGVG--.I--L----I--T-......-Y-----LVK....-----W--E-IR------------DTEE-....STM.....-D--RLR.LL--.NE...-- 83
C.MW.93.93MW_965 M....LELIAKVDYRLGVG--.I--L----I--T-......-Y-----LV-....-----W-VK-IR----------D-DTEE-....ATI.....-D---LR.L--A.N-...-- 87
C.SN.90.90SE_364 M....VDLLAKVDYRLGVG--.I--L----I--I-......AY-----L--....-K-L-W-VK-IR----------D-DVEE-....STM.....-D---LR.LL-A.I-...-- 87
C.SO.89.89SM_145 M....LNLLAGVDYRI--G-F.S--L-------T-......-Y-----L--....-----W-VK-IR------------DTEE-....ATM.....-D---LR.LL--.N-...-- 87
C.TZ.02.CO178 M....VDFLE..DYRLGVG--.I--L-------T-......AYL----L--....--R--QI-K-IR----------D-DTEE-....ATM.....-D--NLR.LL--.N-...-- 85
C.US.98.98US_MSC3018 M.......LLEVDYRIGVA--.I--LS------T-......-Y-----L--....-----W-VQ-IR----------D-DTEE-....ATM.....-D---LR.LL--.-E...-- 84
C.UY.01.TRA3011 M....LQFIEKIDYRL-VG--.I--S--V-I----......-Y-----LV-....--R--W-VE-IR------------DTEE-....ETM.....-D---LG.LLA-.NG...-- 87
C.YE.02.02YE511 M....LDLLAKVDYRIG-A-F.---L----I--T-......AY-----LVI....-----W-VK-IR----------D-DTEE-....STM.....-D---LR.LL-I.N-...-- 87
C.ZA.10.DEMC10ZA001 M....LSLLEKVDYRI-VA-F.TI-L-L-----T-......AY-----VV-....-T------K-IR----------D-DQED-....STM.....-D---LR.LL-...-...-- 85
C.ZM.02.02ZM108 M....INLLEKVDYKITVA-F.II---L--I--T-......AYL----LV-....-----W--K-IE----------D-DHEE-....STM.....-D---LR.LL-A.N-...-- 87
D.CD.83.ELI M....--LG-.....I--A--.-----L-----T-......-F----R-KK....--R--C-L--IT------------DREK-....SKL.....-------.---I.--...-- 82
D.CM.10.DEMD10CM009 M....--LV-.....IS----.--TL-------T-......-Y------Q-....-K---W----IR--E---------DKEE-....STL.....-D-----.--I-A--...-- 83
D.CY.06.CY163 M....-SLE-.....L--A--.---L-L-----T-......-Y------K-....-----W----IG------------DKEE-....SQL.....M------.--N-A--...I- 83
D.KE.97.ML415_2 M....NALE-.....S-----.--TL-------T-......----WIRLKK....--------E-IR------------DTDE-....AKL.....----NYD.-G-D.NN...-- 82
D.KR.04.04KBH8 M....--VV-......--X--.--TL----I--T-......-F--CCRLRK....--------N-IR------------DEEE-....STL.....M------.--N-.--...-- 81
D.SN.90.SE365 M....-SLE-.....L--A-I.---L-L-----T-......-F--V---R-....-----W----IK------------DEKE-....SAL.....-D-----.--N-.--...-- 82
D.TD.99.MN011 M....--LV-.....L-----.-A-L----I--T-......-Y------K-....-----Y----I-----------D-DKEE-....STL.....MD---P-.--A-V--...-- 83
D.TZ.01.A280 M....T-LE-.....T--A--.-I-S-L-----T-......-Y----R-KK....-K---W----IR----------D-DTEE-....STL.....-------.--N-.--...I- 82
D.UG.08.p191859 M....K-LV-.....L-----.---L-------T-......-F--C-RLR-....-KR--W----IR------------DEEE-............-G---L-.--I-.--...M- 79
D.YE.02.02YE516 M....-TLE-.....LS----.-I-A----I--T-......-Y------R-....-----Q----IR------------DEEE-....STL.....M----A-.--N-A--...-- 83
D.ZA.90.R1 M....--LV-.....L-----.---L-L-----T-......-F----R-RK....-----Y----IR------------DGEE-....SKL.....----YD-.--N-.--...-- 82
F1.AO.06.AO_06_ANG125 M....SYLLT.......-IV-.---L-------T-......AY-----VVK....----NSIYE-IL--L---------DAEE-....AAL.....G-V-LFI.-G-I.NN...-- 80
F1.AR.02.ARE933 M....SYLLA.....IG-T--.I--L-------T-......AY---K-LV-....--R-N--YK-IR------------DAEE-....AAL.....G---PFI.-R-I.-N...-- 82
F1.BE.93.VI850 M....SYLLA.....IG-A--.I--L-------T-......-Y---K-LV-....----NK-YK-IR------------DAEE-....AAL.....G---PFI.-G-I.NN...-- 82
F1.BR.07.07BR844 M....PDLLA.....-S-A--.I--F----I--T-......AY-----VV-....----N--YE-I-------------DAEE-....AAL.....G-V-PFI.-G-I.NN...-- 82
F1.CY.08.CY222 M....TNLLA.....I--A--.IL-L-V-----T-......AY---K-VI-....----N--YKKIR------------DAEE-....AAL.....G-V-PFI.-G-I.NN...-- 82
F1.ES.11.DEMF110ES001 M......LY-.....IS----.IL-L--V----T-......-Y-----LV-....----N--YE-I---S---------DAEE-....AAL.....G-V-PFI.-G-I.NN...-- 80
F1.FI.93.FIN9363 M....SDLLA.....IT---F.I--L--V----T-......-F---K-LV-....----N--YI-IR------------DAEE-....AAL.....GK--PFI.-G--.NN...-- 82
F1.FR.96.96FR_MP411 M....SNLYV.....LS---F.II-L-------T-......-F---K-L--....----N--YE-IR------------DAEE-....AAL.....G---SFI.SG-I.NN...-- 82
F1.RO.96.BCI_R07 M....SHVLA.....I-----.I--L----I--T-......AY-----LV-....----N--YE-IR------------DAEE-....AAL.....G---PFI.-G-I.NN...-- 82
F1.RU.08.D88_845 M....TE-I-.....IG----.I--L-V-----T-......-F--------....----N--YE-IR----------D-DAEE-....AAL.....G---PFV.-G--.NN...-- 82
F2.CM.10.DEMF210CM007 M....SLSI-.....-V-A-F.I-VL----I--T-......-----K-L--....-KR-NK-YE-IR------------DAEE-....AAL.....G---PFI.-GNI.NN...-- 82
F2.CM.97.CM53657 M....SSLLT.....I----Y.I---L---I--T-......-Y---K-L--....-KR-NK-YK-IR------------DAEE-....AAL.....G---PFI.-G-I.NN...-- 82
G.BE.96.DRCBL M....--LE-.....S---G-.I--S-A-----T-......-F------RK....-KR-EK-L--IR------------DTEE-....ATL.....M-L-DFD.--VG.-N...-- 82
G.CM.10.DEMG10CM008 M....-ALV-.....A---G-.I--FLA--T--T-......-F-Q--E-RK....-N---K-L--IR--I---------DTEE-....AAL.....-DV-DFD.L-IG.NN...-- 82
G.CN.08.GX_2084_08 M....--LE-.....A---G-.I--F-A-----T-......-Y------R-....-KR--KIL--IR------------DTEE-....ATL.....-D-VEFD.--VG.-N...M- 82
G.CU.99.Cu74 M....KSLE-.....S---G-.II-G-A-----T-......-F-Q--E-RK....-K----ILE-IR------------DTEE-....SAL.....----DFD.H-VG.-N...-- 82
G.ES.09.X2634_2 M....--LE-.....A---G-.I--GLG--I--T-......-F-L-KE-RK....-QR-Q-IL--IG------------DTEE-....AKL.....M---DFD.--VG.-N...-- 82
G.GH.03.03GH175G M....-SLE-.....S---G-.I--S-A--I----......-F----R-RK....-K--EK----IR------------DTDE-....AAL.....----DFD.--VG.-N...-- 82
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B.FR.83.HXB2 T....QPIPI.....VAIVAL.VVAIIIAIVVWSI......VIIEYRKILR....QRKIDRLIDRLIERAEDSGNESEGEISAL.......VEMG.VEMGHHA.PWDV.DD...L* 82
G.KE.93.HH8793_12_1 M....-SLE-.....S---G-.I--F-A--I--T-......-LVQ--E-RK....---VE-----IR------------DREE-....ATL.....M---DFD.--VG.-N...-- 82
G.NG.09.09NG_SC62 M....-SLE-.....A---G-.I--F-A--I--T-......-F------RK....-KR--S-LN-IR------------DTEE-....ATL.....-D-VDFD.--VG.NN...-- 82
G.PT.x.PT3306 M....L-LQ-.....F--AG-.IL-G-A--I--T-......-F-Q-KE-RK....-K--EKIL--IR------------DTDE-....AAL.....----NFD.--VG.-I...-- 82
G.SE.93.SE6165_G6165 M....-SLV-.....L---G-.I--F-A-----T-......-F----E-RK....-KR-GK-L--IR----------D-DTEE-....VTL.....----DFD.--VG.-N...-- 82
H.BE.93.VI991 M.....N-LG.....IG-G--.---F-------T-......AY-----L#K....--------E-IR----------D-DTEE-....SKL.....-----LN.LGY-.A-...-- 80
H.BE.93.VI997 M.....Y-IG.....IG-G--.I--F-------T-......-Y-----LVK....-K------Q-I--G--------D#..#E-....STM.....--R--LT.FGY-.A-...-- 77
H.CF.90.056 M.....Y-LG.....LG-G--.--TF---VI--T-......-Y---K-LV-....-K------E-IG----------D-DTEE-....SKL.....M----LN.LGY-.A-...-- 81
H.GB.00.00GBAC4001 M.....Y-LG.....IG-G--.I--G-LC-I--T-......-YL----LVQ....-KR----LE-IR----------D-DTEE-....STL.....--R--LN.LGY-.A-...V- 81
J.CD.97.J_97DC_KTB147 M....--LD-.....A---G-.I--V---VI--T-......-F-----V--....--------N-IR----------D-DTDE-....EKL.....----P-D.L-N-.N-...-- 82
J.CM.04.04CMU11421 M....NSLQ-.....AS---X.---FFL-VXA-XV......AY---X-LV-....--R--K-X--IRX-E-----D-D-DTEE-....AKL.....----P-D.L-N-.--...-- 82
J.SE.93.SE9280_7887 M....I-LQ-.....A----F.I---FL--GM-T-......-Y---K-L--....-----K----IR----------D-DTEE-....ADL.....--R-P-D.L-N-.N-...-- 82
J.SE.94.SE9173_7022 M....VSLQ-.....------.I--FFL--C--T-......-Y---K-L--....-----K--N-IR----------D-DTDE-....AEL.....----P-D.L-N-.N-...-- 82
K.CD.97.97ZR_EQTB11 M....V-LT......-G-I--.-A-L-L--I--T-......AYL----VV-....-KR-NW-F--IR------------DTEE-....AAL.....G-T--LI.LG-I.NN...-- 81
K.CM.96.96CM_MP535 M....VSLA-......S----.---L-L--I--T-......-Y-----LVK....-KR-NW----IR------------DAEE-....ADI.....G-L--LI.LGNI.-N...-- 81
01_AE.AF.07.569M M....T-LE-.....S---G-.I--L-S-----T-......-A--AK-L--....-------VK-IR------------DTEEW....AKL.....----DFD.--VG.-N...-- 82
01_AE.CN.09.1119 M....S-LQ-.....S---G-.I--L-L-----T-......-A--F-----....-------VK-IR------------DTDE-....AKL.....----NFD.--VG.--...V- 82
01_AE.HK.04.HK001 M....T-LQ-.....S---G-.I--L-L-----T-......-GL-V-----....--------KKIR--E---------DTDE-....AKL.....----DFD.--VG.-N...-- 82
01_AE.JP.x.DR0492 M....S-LE-.....S---G-.I--L-L-----T-......-A---K---K....--------K-IR--E---------DTDD-....AKL.....----DFN.--VG.NN...-- 82
01_AE.TH.04.BKM MTPL.T-LE-.....S---G-.I--L-L-----T-......-A--L-----....--RV----K-IR------------DTDE-....AKL.....----DFD.--VG.-N...-- 85
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 M....T-LE-.....W---G-.I--L-L-----T-......-G--FK----....E------VK-IR------------DTDE-....AKL.....--V-DFD.L-VG.-N...-- 82
01_AE.TH.90.CM240 M....T-LE-.....S---G-.I--L-L----*T-......-A--VK----....-------VK-IR------------DTDE-....AKL.....----DFD.--VG.-N...-- 81
01_AE.VN.98.98VNND15 M....T-LE-.....C---G-.I--L-L-----T-......-G--F----K....-------VK-IR------------DTDE-....AKL.....----DFD.--VG.-N...-- 82
02_AG.CM.08.DE00208CM001 M....KALE-.....A---G-.---F-A-----T-......-Y------RK....-K---K-LT-IR--T-------D-DTEE-....STL.....M---DYD.LL-N.-G...-- 82
02_AG.ES.06.P1261 M....--LA-.....A---G-.---F-A-----T-......-Y------RK....-K---K-LN-IR----------D-DTEE-....STL.....M---DDN.I--N.-N...-- 82
02_AG.FR.91.DJ263 M....-SLE-.....T---G-.---F-A-----A-......-F------RK....-K---K-L--IR----------D-DAEE-....STL.....M---YDH.IL-N.-N...-- 82
02_AG.GH.03.03GH181AG M....-SLA-.....A---G-.---F-A-------......-L------RK....-K---Q-L--IR----------D-DTEE-....YTL.....L---YDN.IL-N.--...-- 82
02_AG.LR.x.POC44951 M....--LE-.....A---G-.---F-A-V---T-......-V------RK....-K--H--L--IR----------D-DTEE-....STL.....M-I-YD..IL-N.NN...-- 81
02_AG.NG.x.IBNG M....--LT-.....T---G-.---F-A-------......-Y------RK....-K-----L--IR----------D-DTEE-....STL.....M---YEY.IL-N.-N...-- 82
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 M....--LAV.....A---G-.---F-L-----T-......-F------RK....-G---K-L--IR----------D-DTEE-....STL.....L---YDNAAL-I.-N...-- 83
02_AG.US.06.502_2696_FL01 M....--LQV.....A---G-.---F-AN----T-......IYV-----KK....-K-----L--IRD---------D-DTEE-....STL.....M-V-YN..IL-N.-N...-- 81
02_AG.UZ.02.02UZ0683 M....-SLE-.....A---G-.---F-A-----T-......AY------RK....-K---K-L--IR----------D-D-EE-....STL.....M---YDN.IL-N.-N...-- 82
03_AB.RU.97.KAL153_2 M....-SLA-.....A-----.--VG------G--......-F--------....----------IR------------DQE.......AL.....M----LV.---A.--...-- 79
04_cpx.CY.94.94CY032_3 M....LFWE-.....W---G-.---L--V----TL......-F---K-LR-....--R--S-YN-IR----------D-DAEE-....STL.....-G--NFD.--VG.-N...-- 82
05_DF.BE.x.VI1310 M....SDLLT.....I-V---.I--L-------I-......-Y---K-LV-....----N--YK-IR------------DAEE-....AAL.....G-V-PFI.-G-I.NN...-- 82
06_cpx.AU.96.BFP90 M....-ALE-.....A---G-.---FLA-----T-......-F-Q--E-RK....-K--EK-L--IR------------DTDE-....ATL.....M---DFD.--VG.-N...-- 82
07_BC.CN.98.98CN009 M....-TLT-.....L-----.---A-------T-......-L--------....-KR-------IR----------D-DQEE-....SAF.....M------.----.--...-- 82
08_BC.CN.06.nx2 I....LD*E......L-VG-C#K--L-------T-......-Y----RLVK....-----W--K-IR-----------PDTEE-....STM.....-D--RLR.LM--.N-...-- 80
09_cpx.GH.96.96GH2911 M....-SLQ-.....AS--GI.I--F-A--IA-T-......-F--V---RK....-KR-------IRD-----------DTEE-....AKL.....----P-D.S-N-.--...-- 82
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 M....LSLLARVYYKLRVG--.I--L-------IR......-Y-Q---LVE....PT---W--K-IR-----R-HD-D-DTEE-....STM.....-D--NLR.LL--.N-...-- 87
11_cpx.CM.95.95CM_1816 M....ISLQ-.....AS-I--.---F--VV---T-......-GL----L--....----------IR------------DTEE-....AQL.....----P-D.L-N-.--...-- 82
12_BF.AR.99.ARMA159 M....-SLVT.....L-----.---A-L---A---......-L--------....----------IR------------DAEE-....AAF.....G-L-LLI.-GNI.-N...-- 82
13_cpx.CM.96.96CM_1849 M....NAL--.....IS----.I--F-L-V---T-......AY-----LVH....-K--EK-L--IR------------DTDD-....AKL.....----NFD.--VG.-N...-- 82
14_BG.ES.05.X1870 M....-SLE-.....A---G-.I--G-A--XX-T-......XF-Q-KE-RK....-K--QGIL--IR------------DTEE-....AVL.....M---GFD.--VG.-N....- 81
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 M....S-LE-.....S---G-.I----L-----T-......-A--I-N--K....-------VK-IR--E---------DTDE-....AKL.....----DLD.--VG.-N...-- 82
16_A2D.KR.97.97KR004 M....NSLQ-.....LS--G-.I--F-L-V---T-......-F---K--KK....-N---W--K-IS------------DTEE-....STL.....M---NLD.FG-A.N-....- 81
17_BF.AR.99.ARMA038 M....-ALE-.....L-----.---T---------......-L-----L--....--------E-IR------------DAEEI....SAL.....M------.---I.N-...-- 82
18_cpx.CU.99.CU76 M....XXFE-.....-G-I--.I--F---VC--T-......-Y-------K....-K---G-FE-IRD------Y----DTEE-....SKL.....M---N-N.-GY-.A-...V- 82
19_cpx.CU.99.CU7 M....-ALQ-.....A---G-.I--F-A-----T-......-Y------RK....E---EK-L--IR----------D-DTEE-....STL.....M-L-DFD.--VG.-N...V- 82
20_BG.CU.99.Cu103 M....-SLEV.....A---G-.I--G-A--I--A-......-F-L-KE-RK....-K----ILE-IR------------DTDE-....AVL.....-D--DFD.H-VG.-N...-- 82
21_A2D.KE.99.KER2003 M....-ALQ-.....I--A--.---T-------T-......-F----R-K-....--R--C----IR------------DREE-....SKL.....-----Y-.--NI.--...-- 82
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY M....--LE-.....CT--G-.I--L-L-----T-......-A--IK-VR-....-K-----LE-IR------------DTDD-....AKL.....----NFD.--VG.NN...-- 82
23_BG.CU.03.CB118 M....HSLE-.....A-V-G-.I--G-A--I--A-......-F-L-KQ-RK....-K----ILE-IR------------DTEE-....AAL.....-D--DFD.H-VG.-N...-- 82
24_BG.ES.08.X2456_2 M....-SLE-.....A---G-.I--C-A--I--T-......-W-Q-KE-RK....------ILE-IR------------DTNE-....ATL.....-D--DFD.H-VG.-N...-- 82
25_cpx.CM.02.1918LE M....-SLE-.....F---G-.I--F-V-VI--T-......-YL-I---RK....-K---Q-LE-IRT-----------DTEE-....STL.....M---DFD.A-VG.-N...-- 82
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 M....T-LQ-.....Y---G-.I--L-L-------......-LV--K---K....-------L--IRD---------D-DTEE-....SAL.....----D-N.--GY.NV...-- 82
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS M....ISLKT.....IS-A--.I--FL-VV---T-......-Y-----L--....-KR----LE-IR----------D-DTEE-....ARL.....----P-D.LGND.N-...-- 82
28_BF.BR.99.BREPM12609 M....-ALI-.....A-----.--VA-------T-......-F--------....----------IR------------DAEE-....EAL.....GD--PLV.LGNI.NN...-- 82
29_BF.BR.01.BREPM16704 M....-SLQ-.....I-----.--VA-------T-......-F--------....--R---I-N-IR------------DHED-....LAL.......V--D-.----.N-...-- 80
31_BC.BR.04.04BR142 M....FTL-ERIDYR-G-G--.LI-L----I--T-......-Y-----LV-....--R--W-VK-IR------------DTEE-....ETM.....-D--NLR.LL--.P-...-- 87
32_06A1.EE.01.EE0369 M....-ALE-.....S---G-.II-SLA-----T-......-L-Q--E-RK....----EK-L--IR------------DTDE-....VTL.....M---NFD.--VG.-N...-- 82
33_01B.ID.07.JKT189_C M....S-LE-.....S--AG-.II-L-L-----T-......-G--CQ---Q....-------VK-IR------------DTEE-....LKF.....----NLD.--VG.-N...-- 82
34_01B.TH.99.OUR2478P M....S-LE-.....S---G-.I--L-L-----I-......-A--------....E------VK-IQ------------DTDE-....AKL.....----NFD.--IG.-N...-- 82
35_AD.AF.07.169H M....TSLY-.....W--IG-.---L-L-----T-......-G--I-RV--....-------VK-IS--T-------D-DTDE-....AKL.....----NYD.LG-D.NN...-- 82
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 M....-SLQ-.....A--AG-.---F-A--GG-T-......-L---K--I-....-K-----LE-IK---K--------NTEE-....STL.....----DFD.H-VG.-N...-- 82
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 M....--LE-.....YS--G-.---F-A-----T-......-L---K--RK....--------N-IR----------D-DTEE-....STL.....M-L-DFD.--VG.-N...-- 82
38_BF1.UY.03.UY03_3389 M....SNLLV.....LG----.I--L-------T-......-Y------V-....--R-N--YE-IR------------DAEE-....AAL.....G-VQLVI.-GNI.NN...-- 82
39_BF.BR.04.04BRRJ179 M....SDLLA.....IG-T--.I--L-------T-......AYL----FV-....--R-N--YE-IR------------DAEE-....AAL.....G-V-PFI.LG-I.NN...-- 82
40_BF.BR.05.05BRRJ055 M....-SLQ-.....A---G-.--VA-------T-......-LL----L-K....--------E-IA------------DQEE-....STL.....M------.----.--...-- 82
42_BF.LU.03.luBF_05_03 M....-SLV-.....L-----.--XA---------......-L-------K....--------A-IS----------D-DHEE-....SAX.....-------.---I.--...Q- 82
43_02G.SA.03.J11223 M....-XLE-.....X---G-.I--FXA-----T-......-F------R-....-KX----LX-IR------------DTEE-....AIL.....-DNVXXD.--VX.-N...-- 82
44_BF.CL.00.CH80 M....TDLLA.....IS-A--.I--A--V----I-......-Y-----LV-....----N--YE-IR------------DAEE-....AAL.....G-V-PFI.-GNI.-N...-- 82
45_cpx.FR.04.04FR_AUK M....NYLI......-G-A--.I--ALL--I--T-......-Y-----VKK....-ER-NW-YN-IR------------DTEE-....AAL.....G----LI.LG-I.AN...-- 81
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 M....SDLLA.....ISLA--.I--L-------T-......AYL--K-LV-....----N--YK-IR------------DAEE-....AAL.....G---PFI.-GNI.NN...-- 82
47_BF.ES.08.P1942 M....-SLE-.....L-----.---A-L-------......-L--------....E--VYK----IR------------DQEE-....SAM.....--R--L-.---I.N-...-- 82
48_01B.MY.07.07MYKT021 M....T-LQV.....S---G-.---L-L-----T-......-G--F-----....--------K-IR--T---------DTGE-....AKL.....----DFD.--VG.GN...-- 82
49_cpx.GM.03.N26677 M....-SLQ-.....A-----.I--FFLV-I--T-......-Y-A--QLV-....----E-----IR----------D-DMD#F....AKL.....--R-SLD.FRNA.N-...-- 81
51_01B.SG.11.11SG_HM021 M....SSLD-.....------.---A-L--I----......-F-----L-K....-K--------IA------------DQEE-....AAL.....--R--LV.-G-I.--...-- 82
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 M....--LE-.....S--AG-.---L-L-----T-......-A--FK----....--R----VK-IR------------DTDE-....ATL.....----DFD.--VG.-N...-- 82
53_01B.MY.11.11FIR164 M....T-LQ-.....S---G-.---L-L-----T-......-VL-------....-------VN-I-------------DTDE-....AKL.....----NFD.--VG.-X...-- 82
54_01B.MY.09.09MYSB023 M....T-LQ-.....S--AG-.I--L-L-----T-......-L-------K....----------IR------------DTDD-....AKL.....-D--DFD.D-VG.NN...-- 82
55_01B.CN.10.HNCS102056 M....T-LE-.....S--AG-.I--L-L-----T-......-A---K--QK....E---EK-LE-IR------------DTDE-....AQL.....-D--DFD.H-VG.-N...V- 82
O.BE.87.ANT70 M....HHRDL.....L--III.SALLF-NVIL-GF......ILRK-LEQKEQDRKE-E-LERLR-IR-IRD--DY--N--EEQEV...MDL.....-LSHGFD......NPMFEP- 86
O.CM.91.MVP5180 M....HQENL.....L-LI--.SALCL-NVLI-LF......NLRI-LVQRKQDRREQE-LERLR-IK-IRD--DY--NE-EQQEV...MEL.....IHSHGF-......NPMFE-- 86
O.CM.98.98CMA104 M....HYRDL.....L-LIIV.SALLL-NVLL--F......ILRK-LEQKKQDRRE-E-LERLRKIR-IKD--DY--NE-EEQEV...MDL.....IHSHGFD......NPMFE-- 86
O.FR.92.VAU M....HHQGL.....LVLIVI.IALLL-NVLL-MF......NLRA-LEQKKQDRTA-E-LER-R-IR-VED--DY--N--EEQEV...RDL.....-LDFGFD......NPMFE-- 86
O.SN.99.99SE_MP1299 M....HHRDL.....L-LITT.SALLLTNV-L-TF......ILRQ-L-QKKQDKRE-E-LERLR-IRQIED--DY--D-TEEQEV...RDL.....-HSYGFD......NPMFE-- 86
O.US.10.LTNP M....-HKDL.......LIIV.SALLL-NVI--MY......-LRK-LEQK-QDRRE-E-LER-RKIR-IRD--DY--N--EEQEV...MDL.....-HSHGFD......NPMFD-- 84
O.US.97.97US08692A M....HHRDL.....LXLIII.SALLL-N-IL-MF......ILRK-LEQKXQDRRE-X-LERLR-IR-IRD--DY--NE-EEQEV...RGHL....-HSFGFD......NPMFE-- 87
N.CM.02.DJO0131 M.......LE.....WGFA--.G------VII-VL......LYK--K-LKL....-E--EQIRQ-IRD-T----S-ND-DADW-....AIL.....LSHDKFD......NW...V- 75
N.CM.04.04CM_1015_04 M.......LS.....LGFS--.G------VII-VL......LYK--KE-KL....-E--EQIKQ-VRD---------D-DAEW-....AIL.....LSPDKLD......NW...V- 75
N.CM.06.U14842 M.......LF.....LGFI--.G------V-I-VL......LYK--K--KL....-EE-KQ-RQ-IRS-----D---DE-AEWV....ATL.....LFPTKLD......NW...V- 75
N.CM.95.YBF30 M.......LS.....LGFI--.GA-VS--VI--AL......LYR--K--KL....-E--KHIRQ-IR--E-------D-DAEW-DGDEEWL-TL..LSSSKLD....QGNW...V- 84
N.CM.97.YBF106 M.......LW.....LGFI--.G------AII-VL......LYK--K--KL....-E--EQIRQKIRD-T--R-K--D-DAEW-....AIL.....LSPDKLD......NW...V- 75
N.FR.11.N1_FR_2011 M.......LL.....LGFI-V.G--F---V-I-VL......LYR--K--KV....-E--RHIRQ-IRD---------D-DEEL-....VTL.....LPPXKLD....QGNW...V- 77
P.CM.06.U14788 M....H-RDE.....AVLIIA.G-LLLCC--X-GK......-XLLVL-ERE....XD-FXQRLA-WR-GQ--E-Y--NE-EEEQL...REL.....GNLLGFD......HV...-- 79
P.FR.09.RBF168 M....H-RDE.....AVLIIA.G-LL-CI----GK......-LLFVL-ERE....RD-FVQRLV-WR--Q--G-Y--NE-EEEQL...REL.....GNLLGFG......NI...-- 79
CPZ.CD.06.BF1167 MLW..-FLQWLQYLGWGG..A.I-IW---LL-IRK......AYLYIKQVQE....EDR-EQA-IDRYQ-RGSTDSGI-EDENG-....INW.....MDPDNY.......FL...-- 82
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 M.....QLE-.....-L-ILF.IALMLV--FA-IA......AYK--K-LQQ....V-R-E--Q--IRS---------D-DEIL-....VEEL....MQVHQ-QVNP-WM-RILFW- 87
CPZ.GA.88.GAB1 M.....TLLV........GL...-L-LVGLIA-N-CIWGYIIKWG--RYK-HRL.ETE-E--NLI-R----------N--EEERL...EQL.....IHNYN-NNHF..ANPMFD-- 89
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 MIKVVVGNLEQNVVG-LVIII.-LVGGG-LIA-I-......IKERN-ERQH....--L-E--VR--S.....IDSGI-EDEE.F....QWLN....FDPDN-.......NPRDWI- 84
CPZ.US.85.US_Marilyn M....LNWFE.....IGLI--.GIEG-LVVII-GL......-ARLW-Q-KIKENT-QE-QN-LE-IRI-E-------D--EEETL...AKL.....LSSLELD......NPRI.V- 85
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B.FR.83.HXB2 MRVKEKYQH.......LWRWG....WRWGTM.LLGM.LMI.CSAT.E.KLWVTVYYGVPVWKEATTTLFCASDAKAYDTEVHNVWATHACVPTDPNPQEVVL.VNVTENFNMWKNDMVEQMHEDIISLWDQSLKPCVKLT.PLCVSLKCTDLKND....TNT........ 140
A1.AU.03.PS1044_Day0 --A-GIQMN.......-HCL.....LK----.I---.IL-.---A.-.QR------------D-E----------------------------------IN-.X----E------N-----Q------------------.----T-N-SHEVIF....NS-........ 139
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---MGMQRN.......YPH-.....-K--IV.-FWL.-I-.-N--.-.--------------D-V--------------------------------H-IP-.A----E------N------T----------------A.----T-E-N-ANRT....NI......... 138
A1.ES.06.X2110 --A-GIQRN.......SQDL.....LT----.I--L.IIL.---A.D.N-------------D-D----------------------------------IP-.-----E------N------T-----------------.----T-N-GHNDTL....--X........ 139
A1.IT.02.60000 -KARGMQRN.......YQNL.....------.IFW-.IIM.-K--.-.N------------RD-E------------------------------D---IM-.D----E------N-----QT-----------------.----T-N-QEPNVT....NSN........ 139
A1.KE.06.06KECst_001 ---MGIQRN.......CQH-.....LT----.I---.TI-C--VA.-.N------------RD-E------------E--K------------------IR-.A----E------N------T--------------Q--.----T-N--NAHKT....--D........ 140
A1.RU.11.11RU6950 -KARGMKRN.......YQHL.....-----W.-FW-.IIM.-K-A.-.H------------RD-E-------------K----------------D---IM-.E------D----N-----QT--------------Q--.----T-H-AGSNST....SSN........ 139
A1.RW.07.pR463F ---MGTQMN.......YQNL.....----I-.I---.SI-.--VA.G.N------------RD-D------------------------------S---IH-.E----K------N------------------------.----T-E-KAPNIT............... 136
A1.SE.95.SE8538 ----GIQRN.......SQHL.....L-----.I---.II-.--TA.D.--------------D-E----------------------------------LH-.A----E------S------T----------I------.----T-E-N-YNYN....VTN........ 139
A1.TZ.01.A341 ---M-IQRN.......CQHL.....L---I-.I---.II-.--TA.D.N------------RD-E------------S--K------------------IP-.D----E------N--D------------------Q--.----T-N-SNARVN....ATF........ 139
A1.UA.01.01UADN139 -KARGMQRN.......YQHL.....-G----.F-W-.IIM.-K--.-.N------------RD-E-------------K--------------------IP-.E-----------N-----QT-----------------.----T-N--KPTPP....-LN........ 139
A1.UG.07.p191845 ---MGIQMN.......WQHL.....-K---L.I---.I--.--TA.G.N-------------D-D------------E--K------------------TY-.E----E------N------T-----------------.----T-H---VNVT....NTN........ 139
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---M-TQRN.......YP--.....-I--I-.I---.II-.GRS..D.N-------------D-D------------SK--------------------MN-.E----K------G------T----------T------.----T-N--NSNFT....R-S........ 138
A2.CD.97.97CDKTB48 T--MGTQRN.......CQK-.....-E--IL.VF--.I-M.-K-..A.D------------RD-D------------A--K-------------------N-.A----D------N------A-----------------.----T-N-SNANTT....NTN........ 138
A2.CM.01.01CM_1445MV -K-MGTQRN.......CQHL.....----IL.IF--.-I-.-K-..T.N------------RD-E-------------R---------------------D-.K-----------N----------N------M------.----T-N-SEV-DN............... 135
A2.CY.94.94CY017_41 ---MGTQRN.......YQHL.....--G-IL.I---.-IM.-K-..T.D-------------D-D-I--------------------------------IN-.E-----------N-----Q------------------.----I-N-SNANTS............... 135
B.AR.04.04AR143170 ---TGIRKN.......YQ--.....-K--I-.----.---.---E.-.N---------------------X------S---------------N-A------.E-----------N------------------------.----T-N--NAN-N....ST......... 138
B.AU.04.PS1038_Day174 --X-GIXKN.......YQH-.....--G--L.--WI.X--.---A.D.Q------------X---------------X--A-------------------X-.P----Y------N-----Q--V------------X--.-X--T-X--NANIX....S-A........ 139
B.BO.09.DEMB09BO001 -K--GIRKN.......CQH-.....-KGVM-.----.---.-NTV.Q.S-------------------------------A-------------------L-.D-----------N-----Q------------------.----T-N---VTEN....-VE....NN.. 141
B.BR.06.06BR1119 --A--IRKN.......CQHLW....-K----.----.---.---A.K.Q---------------N------------------------------D------.K--------------R-----V---------------.----T-N-SYINST....CGN........ 140
B.CA.07.502_1191_03 ----GIRRN.......YQHSWRGGI----I-.----.---.---A.-DQG--------------K----------G----A--------------S-----M.E----E--------A-------SN-------------.----T-N--NANVS....ET-........ 145
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 --ARGIRRN.......YQHL.....LK----.----.---.----.-.N---------------N------------QS-A-------------------R-.E----D------N------------------------.----T-N------T....---........ 139
B.CN.10.DEMB10CN002 --A-VIRKS.......YQP-.....-I----.----.---.---K.-.----------------I-P----------A--A-------------------D-.E----D------N--------------E---------.----T-N---W-PN....NS-........ 139
B.CO.01.PCM001 --A-GIRKN.......WQHL.....-K----.----.---.----.-.Q---------------N-V----------G-----A---R--------------.E-----------G--D-----------E---------.----T-N--NANTT....SSG........ 139
B.CU.99.Cu19 -K---IRKN.......YQHL.....----I-.----.---.----.D.Q-----------------------------------------------------.G-----------N------------------------.----T-N----NST....ASI....TS.. 141
B.CY.09.CY266 ---RGIMKN.......WQHL.....----M-.----.---.-R--.-.D---------------K-------N-----P-A------Q------------E-.L-----------------Q------------------.----T-N---V-TN....NTN........ 139
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -K---TKKS.......YQHLW....-T--I-.----.---.---A.G.N----------------------------K---------------------IA-.E----S--V---------Q------------------.----T-N---WG--....-S-....SG.. 142
B.DK.07.PMVL_011 -T---IRKN.......CQNL.....-K--M-.---I.---.----.-.----------------N-------------------------------------.K-------V---N--D--Q------------------.----T-D-I-CT-TSKCN-T-........ 143
B.DO.05.05DO_160884 --AMGMRS-.......WQHL.....--M--L.----.---.---..-.Q-------------------------------K------------------II-.K-----------N------------------------.----T-N--NAT-................ 134
B.ES.09.P2149_3 ----GIRKN.......YQNL.....----IL.---T.---.-NG..-.D---------------K---------------A------------------IP-.E----D---Y-----R--Q--V-------F-------.----T-N-ANVTDT............... 135
B.FR.08.DEMB08FR002 -K---TMRN.......YQHYL....-K--I-.----.---.---A.D.QW--------------NP---------T-K--A------------------K--.E----E------N--------------E---------.----T-N---VSMN....ETN....SKTT 144
B.GE.03.03GEMZ004 -KA-GIRKN.......CQF-.....-KG-IL.----.---.---....Q---------------------------HH-----------------R-----M.G----Y------N------------------------.----T-E--NVTKN....STG....NS.. 139
B.HT.05.05HT_129389 ----GIRKN.......YQH-.....-T---L.----.---.---A.K..M---------------------------E---------------------IE-.K-----------N--------------E---------.----T-N--KPV-CTKEENG-........ 142
B.JM.05.05JM_KJ108 ---RGIKKN.......CQ-L.....-K--I-.----.---.----.D.N----------------------------K-------------------N--E-.E------------------------------------.----T-N--NVNTT....DVR........ 139
B.JP.05.DR6538 -KA-GTRKN.......YQHL.....------.----.---.---A.-.Q---------------E----------T----A-S----------E--------.E--------G--K-----------I------------.----T-N---EILN....STE....TN.. 141
B.KR.07.07KYY4 ----GIRKN.......CQH-.....----I-.----.W--.---ATG.G------------R--I------------E--------------I----L-IE-.P-----------N----------------------I-.----I-NWSNA-ST....NT......... 139
B.NL.00.671_00T36 -K--GIRKN.......YQLL.....----I-.---T.---.----.-.N----------------------------E---------------------L--.E-----------N--------------E---------.----T-N---ANIT....SSN........ 139
B.PE.07.502_2649_wg8 --A-GIRKN.......YQH-.....--X-IL.---I.---.SN-A.-.QG---I----------------------------------------------L-.E-------I---N-----Q------------------.----T-N-S-ISVN............... 136
B.PY.03.03PY_PSP0115 -K-MGIRRN.........YL.....-K--M-.---I.---.----.X.N------------R-------------G-VK-A--I--X------------IK-.E-----------Y------------------------.----T-N---YW-N....-K-........ 137
B.RU.11.11RU21n ---M-IR..........KHL.....-----W.----.---.----.Q.N----------------------------SK-A------Y-------S---IP-.K--------G--N--D------------------R--.----I-N--NVAST............... 133
B.TH.07.AA040a_WG11 ---MGIRRN.......YPHL.....------.----.W--.---A.-.N-----------------------------------------------------.G------D--N-S------------------------.----K-N----VGN....ATK....A... 140
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----GIKRN.......WQGF.....------.----.---.---A.-.--------------------------Q--KE---------------------K-.E-------A---N------------------------.----T-N---TLRN....NTA........ 139
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---RGTRMN.......CQHL.....------.----.---.S--A.-.N--------------------------T------------------------T-.G-----------N-AD--Q--------E------E--.----T---N-TTMS............... 136
B.UA.01.01UAKV167 ----GIRKN.......CRHL.....-I---L.---I.---.-N--.D.----------------K------------H---------------------I-M.E-----------N--D-----------E-------IA.----T-N--N-RKN....VTN.......T 140
B.US.11.ES38 ---MGIRKN.......YQH-.....------.----.---.----.-.----------------N----------G-KK-A--I-----------S---IK-.E---------------------------------S--.----T----NATTS....--V....T... 140
B.UY.02.02UY_TSU1290 --A-GIRKN.......YQLL.....------.----.---.---..-.Q----------------------------IK-A--------------D----E-.E----E-D----N------------------------.----I-N--NICHN....NV-........ 138
B.VE.10.DEMB10VE001 T--MGISSN.......C..L.....-K--M-.----.--S.-R-D.D.N--------------------------S-S--A--------------S----K-.E----R------N--D---------------------.----T-N--K-TIN....G--........ 137
B.YE.02.02YE507 ---MKTRRN.......WQHL.....-K--VL.----.---.-K--.Q.NM---I--------D-N-------------E--------------------IK-.E-----------N--------V---------------.----T-N-S-WNGT....STN........ 139
C.AR.01.ARG4006 --A-GIQRN.......WKQ-.....-I--IL.GFC-.X--.-NVR.G.N---------------K----------G-----------------------L--.K---------E----D---Q-----------------.----T-N---ANRT............... 136
C.BR.07.DEMC07BR003 ---MGTQRN.......WKH-.....-I--IL.GFW-.F-L.-NVM.G.N-------------D-K--------------------------------H-MI-.E--------------D--QQ-----------------.----T-N--NATSTPLCV-PN........ 143
C.BW.00.00BW07621 ---MGIMRN.......CQQ-.....-I-VIL.GFW-.--V.-NVI.G.N------------R--K-------------R--------------------L--.E-----------Y--D---------------------.----T-N-INVT-A............... 136
C.CN.98.YNRL9840 ---RGTRRN.......HQQ-.....-I--IL.GFW-.---.-NVG.G.N---------------K------------EK--------------------MD-.E--------------D-----V---------------.----T-E-RNVR-V............... 136
C.CY.09.CY260 ---MGIMRN.......CQ--.....-I--IL.GFW-.---.-NGG.D.----------------KA------E-R--ER--------------------L--.E--------------D-----------E---------.----T-N-S-Y-GT............... 136
C.ES.07.X2118_2 -K-RGIXRN.......WRQ-.....-M--IL.GFW-.---.Y-VL.G.N------------RD-K------------ER----------------D---L--.E--------------D---------------------.----T-X-KNIT--............... 136
C.ET.02.02ET_288 ---RGIQRN.......CQQ-.....-I--LL.GFW-.F--.-NVV.G.N-------------D-SP---------------------Y-----------L-M.E------------------Q-------E---------.----T-H-SSNVTS..............N 137
C.GE.03.03GEMZ033 -G--GILRN.......CQ--.....-I--IL.GFW-.--V.--Q..-.N------------R--K----------G-EK--------------------L--.E--------------D-----------E---------.----T-N--NA-IN............... 135
C.IL.98.98IS002 ----GMQRN.......CRP-.....----IL.GFW-.-L-.-NVM.G.N---------------K------------ER--------------------L--.E--------------D---------------------.----T-N-N-ANIT............... 136
C.IN.03.D24 ---GGILRN.......CQH-.....-I--IL.GFW-.F--.-NVV.G.N------------R--K-------E----EK--------------------LD-.---------------D-----V---------------.----T-E-NHVNIT............... 136
C.KE.00.KER2010 ---RGIQRN.......WQQ-.....-I--IL.GSW-.--T.--VE.G.N---------------KAP----------EK----------------S---I--.E--------------D---------------------.----T-N-SNVTSN............... 136
C.MM.99.mIDU101_3 ---RGTRRN.......YQQ-.....-I--VL.GFW-.--S.-NVG.G.N------------R--K-------N----E---------------------MD-.E---------D----D-----VV--------------.----T-E-KNV-IV..............N 137
C.MW.93.93MW_965 ---MGIRKN.......WQQL.....-I--IL.GF--.---.-DM..K.G----I----------K-------E----EK--------------------M--.E--------------N---------------------.----T-N--NANGT............... 135
C.SN.90.90SE_364 ---TGMLRN.......CQP-.....-I--IL.GFW-.-L-.YNVG.G.N---------------K------------EK--------------------M--.E----Y---------D---------------------.----T-N-RNVTTS............... 136
C.SO.89.89SM_145 ---RGILRN.......WQQ-.....-I--IL.GFW-.---.--GG.G.N------------R--K--------S---ER----------------S---ML-.G--------------D---------------------.----T-N--EANIN............... 136
C.TZ.02.CO178 ---MGILRN.......WQQ-.....-I--IL.GFW-.---.-NVV.G.N------------R--S----------G-EK----I---------------L--.A------------------------------------.----T-N-SKVRIN............... 136
C.US.98.98US_MSC3018 ---M-ILKN.......WQQ-.....-I--IL.GFW-.--S.-NVG.G.N---------------K-------------R--------------------M--.E--------------D---------------------.----T-N--NNG-N............... 136
C.UY.01.TRA3011 ----GIQRN.......WKQ-.....-I--IL.GFWL.--G.YNVR.G.N------------Q--KA---------------------------------MA-.E---------E-N--D---------------------.----T-N-S-ANST............... 136
C.YE.02.02YE511 ---TGILRN.......YQQ-.....-I--IL.GFWI.---.-NGG.G.N---------------K------------ES--------------------I--.E----S---------D--Q------------------.----T-N-NNNITN............... 136
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -K-MGIKRT.......CQQ-.....-I--IL.GFW...--.YNVL.G.N---------------K------------ER----------------D---I--.G---------E----D---------------------.----T---GNVSRN............... 134
C.ZM.02.02ZM108 ---MGIMRN.......CQQ-.....-T--IL.GFW-.---.Y-VM.G.N---------------K------------EK--------------------LE-.K--------------D-----V---------------.----T---S-VTYN............... 136
D.CD.83.ELI --ARGIERN.......CQN-.....-K--I-.---I.--T.---A.D.N--------------------------S-E--A--I---------------IA-.E-----------N------------------------.----T-N-S-ELRN............... 136
D.CM.10.DEMD10CM009 --ARGIKRN.......YQHL.....-T--I-.---LL--T.Y--A.D.N---------------K-----------TKA-A--I-----------S---II-.E----P-------------------------------.----T-N--ETHLN............... 137
D.CY.06.CY163 ---RGIKRN.......YHNL.....-K----.----L--T.Y--A.D.----------------KA---------VTKA-A--I---------------I--GE------D-------------------E---------.----T-D-I-VETN............... 138
D.KE.97.ML415_2 -K-RGTQMN.......WQNL.....------.I---.II-.---A.-.N--------------------------S-EA-A--I---------------I--.E-----------N------------------------.----T-N---ANAT............... 136
D.KR.04.04KBH8 ---RGMKRN.......YQHL.....-K----.----.W--.---A.G.N-------------------------NSLKA-A--I-----------S------.A-----LTC---N--D----------E----------.----T-N---IR-K............... 136
D.SN.90.SE365 --AR-MKRN.......YQHL.....-I----.----.--T.--VA.-.---------------------------S-E--K--I---------------IE-.A-----------N------------------------.----T-N-R-ISS-............... 136
D.TD.99.MN011 ---M-IKRN.......YQHL.....-T---L.---LL--T.Y--A.-.DS--------------KA---------SIK--A--I--S--------S---IE-.E-----------N------------------------.----T-N---VS-N............... 137
D.TZ.01.A280 ---M-TQRN.......YQHL.....----I-.----.W-T.Y-VA.-.Q----I-------R--N----------SF---A--I---------------MD-.---S--------N-------------EE---------.----T-H-S-ANTT............... 136
D.UG.08.p191859 -----MKRN..........-.....-G--IL.---L.--T.--V-.G.----------------NA-----------KA-A--I----------------I-.E-----------N------------------------.----T-N---NV-V............... 133
D.YE.02.02YE516 ---RGMKRN.......YQHL.....-K---L.----L--T.Y--A.D.----------------KA---------SVK--A--I--S------------IE-.K------------------------------------.----T-S---I--V............... 137
D.ZA.90.R1 --ARGMERN.......CQNL.....-K--M-.----.---.---A.-.N--------------------------G-KK-A--I----------------G-.E---------R----N---------------------.----T-N---AIFN............... 136
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----GMQRN.......WQHL.....GK--FL.F--I.-I-.-N--.-.N----I---------------------G-ER----------------D---IW-.K--P---D----N------K-------E---------.----T-T-DNTR-S............... 136
F1.AR.02.ARE933 ---RGMQRN.......WQHL.....GK--PL.F--I.-I-.-N--.-.N-L----------R-------------S-ER----------------D-R---X.E------D----N------T-----------------.---XT-X---AIRN............... 136
F1.BE.93.VI850 ---RGMQRN.......WQHL.....GK--LL.F--I.-I-.-N-A.D.N----------------------------ER-A-------------------F-.K------D----N------T-----------------.----T-N--NAT-N............... 136
F1.BR.07.07BR844 ---RGMQRN.......WQHL.....GK--LL.F--I.-I-.-N-K.-.N-----------------------------K-A---------------------.K------D----N------T------E----------.----T-N--NYN-T............... 136
F1.CY.08.CY222 ---RVTQRN.......WQHL.....G---LL.F--I.-I-.---A.D.N--------------------------G-EK--------------------IH-.E-I--D------N------------------------.----T-N--AKNST............... 136
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---R-MRRN.......WQP-.....GK--LL.F--I.-I-.-K-..-.N----I-----------------------EE------------------R--L-.------------N------------------------.----T-Y-VNYNAT............... 135
F1.FI.93.FIN9363 ---RGMQRN.......WQHL.....GK--LL.F---.-I-.-K-A.D.D----I----------N----------S-EK---------------------A-..---------E--------K-----------------.----T-N--NATTT............... 135
F1.FR.96.96FR_MP411 ---RVMQRN.......WQHL.....GK--LL.F--I.-I-.---A.D.N--------------------------G-ER--------------------IW-.K------D----N------------------------.----T-H-S-VNIT............... 136
F1.RO.96.BCI_R07 TK-RVMQKN.......WQH-.....GK--LL.F--I.-I-.----.D.---------------------------G-EK--------------------ID-.------------N--------------E---------.----T-N--NANGT............LSA 139
F1.RU.08.D88_845 ---MGMQRN.......WQH-.....GK--LL.F---.-I-.-N--.N.N------------R----------------E-A-------------------F-.E----D-D--N-S------------------------.----T-N--NATIP............... 136
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---RGMQRN.......WQHL.....GK--LL.F--I.-I-.-N-A.D.N-----------------V-----E----EK----A---Y-----------L--.E--------------D--N---T--------------.----T-S---ANDT............... 136
F2.CM.97.CM53657 ---R-MQRN.......WQHL.....GK--LL.F--I.-I-.-N-A.D.N----------------------------ER-I------Y-----------L--.G-----------N--D------------------QI-.----T-N---VPVN............... 136
G.BE.96.DRCBL ----GIQRN.......WQHL.....-N--IL.I--L.VI-.--.A.-.-------------ED-NAP---------HS--S--I-----------S---INM.R-----------N--------------E---------.----T-N--EIN-N............... 135
G.CM.10.DEMG10CM008 ----GIQRN.......WQHL.....-T---L.IF-L.VI-.---S.-.N------------E-TD------------S--R--------------D---LF-.E-------A---N---------T----E---------.---IT-H-NNGNLN....YTD........ 139
G.CN.08.GX_2084_08 ---RGIQRN.......WQHL.....-I-WNL.I--L.VI-.--TS.-.N------------E--D-P-------R--S--K------------------IKM.D----P------N--------------E---------.----T-N--AVTCA....NA-........ 139
G.CU.99.Cu74 ---RGIQRN.......CQHL.....-K---L.II-L.AI-.---S.X.N----I-------ED-DAP----------S--S------------------IP-.E----K------N--------------E---------.----T-N-VNVSCT............... 136
G.ES.09.X2634_2 -K--GTQKS.......WQNL.....-K---L.I--L.VI-.---S.N.N------------ED-D---------R--S--S------------------IP-.---S-E------N--------------E---------.----T-N--NVTTS....STS........ 139
G.GH.03.03GH175G ----GIQTN.......WQHL.....-K---L.I--L.VI-.---S.D.-------------ED-D----------S-SS-K------------------I-M.K----Y------N--------------E---------.----T-N---IVYS....NC-........ 139
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B.FR.83.HXB2 MRVKEKYQH.......LWRWG....WRWGTM.LLGM.LMI.CSAT.E.KLWVTVYYGVPVWKEATTTLFCASDAKAYDTEVHNVWATHACVPTDPNPQEVVL.VNVTENFNMWKNDMVEQMHEDIISLWDQSLKPCVKLT.PLCVSLKCTDLKND....TNT........ 140
G.KE.93.HH8793_12_1 ----GIERN.......WQHL.....-K---L.I--L.VI-.---S.N.N------------ED-K------------S--R--I-----------D---IP-.G-------V------------------E---------.----T-N---ANVT............... 136
G.NG.09.09NG_SC62 -K--GIQKN.......WPPL.....-T-W-L.I--L.VI-.-N-..D.N------------ED-E-P----------S--K------------------IG-.E----Y------N--------------E---------.----T-N-VT-NCT....DA-........ 138
G.PT.x.PT3306 -K--GIQMN.......WQHL.....-----L.I--L.VIF.---S.N.N------------ED-D-V----------S--S--I-----------S---IE-.K--V---S----N--------------EG--------.----T-N--NAYAN....VTS........ 139
G.SE.93.SE6165_G6165 ---TGIQRN.......W*HL.....-K---L.I--L.VI-.---S.N.N------------ED-D----------S-SA-S------------------IIM.E----Y------N--------------E---------.----T-N---VT-K....G-K........ 138
H.BE.93.VI991 T--M-TQRN.......YPSL.....-----L.I---.-L-.--VV.G.N---------------K---------------R------------------M--.E----T----V--------T-----------------.----T-D-SSVNAT............... 136
H.BE.93.VI997 T--M...RN.......YPQ-.....--G-IL.----.-L-.Y--A.G.N---------------K------------EP-K--------------S---M--.A---------D-------QT-----------------.----T-D-SNITRN....DTN........ 136
H.CF.90.056 T--M-TQRN.......YPSL.....-----L.I---.-L-.---A.Q.N---------------K------------E--K------------------M-M.E----S----E-N------T-----------------.----T-N--NVR-N............... 136
H.GB.00.00GBAC4001 T--M-TQRN.......YPHL.....LSG-IL.I---.-LM.--TG.-.N---------------K------------S--K--------------S---M--.E---------E-N--D---------------------.----T-E-GEVG-K............... 136
J.CD.97.J_97DC_KTB147 TK-M-TQMN.......WKNL.....-K--L-.IF--.---.-NGA.-.--------------D-K----------S-S--K----------------R-ITM.E-------I----------D----V--E-------I-.----T-N--EATIN....NS-........ 139
J.CM.04.04CMU11421 -T-M-TQRS.......WQNL.....-K--L-.IF--.---.-K-A.D.-M--------------K----------S-S--S------------------MII.A--------------D--------V--E-------M-.----T-N-SHNIST....NS-........ 139
J.SE.93.SE9280_7887 T--M-TQKN.......WQTL.....--G-L-.IF--.---.-K-K.-.D-------------D-K------------S--K--------------S---MN-.P--------------D--Q-----V--E-------I-.----T-N-SNITSN....S--........ 139
J.SE.94.SE9173_7022 T--M-TQTS.......WLSL.....----L-.IF--.---.---R.-.N------------RD-K------------S--K------------------MS-.P--------------D--Q-----V--E-------I-.----T-N-S-VNSN....NS-........ 139
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --AR-IQRN.......WQHL.....GKR-IL.F--I.-I-.---A.N.N----------------------------E------------------------.E-----------N------T-------E---------.----T-T--NVT-N....RTN........ 139
K.CM.96.96CM_MP535 ---RGMQRN.......WQTL.....GN--IL.F--I.-I-.--NA.D.-----------------P-----------EK---------------------EM.E-----------N------T-------E------E--.----T-N---Y-GT............... 136
01_AE.AF.07.569M ----GTQRN.......GPNL.....-K---L.I--L.VI-.---S.D.N------------RD-D-----------HE-----------------S---IY-.E-----------N-----Q--V---------------.----T-N-SNANLT....NIN........ 139
01_AE.CN.09.1119 -----TQMN.......WPNL.....-K---L.T--L.V-M.--TS.D.N------------RD-N-----------HE---------Y-----------IPM.E-----------N-----Q--V---------------.----T-N--NANLA....KLN........ 139
01_AE.HK.04.HK001 -----TQMN.......WPNL.....-----L.I--L.VI-.---S.D.N-------------D-D-----------HE---------------------IK-.GD--------X-K-A---Q--V---------------.----T-N--QANWK....S-N........ 139
01_AE.JP.x.DR0492 -----TQMI.......WPNL.....-K---L.I--L.VI-.---S.D.N------------RD-D-----------HE-----I---------------IH-.E-----------N-----Q--V--------Q------.----T-N--NANLTHNITNDG........ 143
01_AE.TH.04.BKM -----TQMN.......WQNL.....-K---L.I--L.VI-.---S.N.N-----H------RD-D-----------HE---------------------IYM.E-----------N-----Q--V-------I-------.----T-N--NKVRA....I-V........ 139
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----TQMN.......WPNL.....-K---L.IF-L.VI-.---A.D.N------------RD-D-------N---HE-----I---------------I-M.E-------I---N--------V-----E---------.----T-N--TANWT....KT-........ 139
01_AE.TH.90.CM240 -----TQMN.......WPNL.....-K---L.I--L.VI-.---S.D.N------------RD-D-----------HE---------------------IH-.E-----------N-----Q--V---------------.----T-N--NANLT....NGS........ 139
01_AE.VN.98.98VNND15 -----TQMN.......WPNL.....-K---L.I--L.VI-.---S.D.-------------RD-E-----------HVP--------------------IP-.E-----------N-----Q--V---------------.----T-N--SATLP....NSN........ 139
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ---MGIQRN.......CPPL.....----I-.IFWI.M-A.---..K.D---------------D----------G----A--------------S---IH-.E-----------N------M----------Q------.----T-N-S--NCT....C-S........ 138
02_AG.ES.06.P1261 ---MGIQKN.......YPLS.....-K--MI.IF-I.MT-.-K-..-.N------------RD-K---------------A------------------IP-.K----E-------------------------------.----T-Y-Y-YNYT....SSN........ 138
02_AG.FR.91.DJ263 ---MGMQRN.......YPLL.....-K---I.IFWI.MI-.-N-..-.-------------RN-E-------------A--------------------IH-.K----K------N------------------------.----T-D-HNVNSS....NSS........ 138
02_AG.GH.03.03GH181AG ---MGTQKN.......FTPC.....-K--MI.IFWI.M--.-K-..-.D------------RD-E----------T-----------------------MH-.E----Q------K--D---A-----------------.----T-N-Q-FNVS....YSN........ 138
02_AG.LR.x.POC44951 ---MGIQKN.......YPLL.....--L--..IFWI.II-.-N-..N.NM-----------RD-E-------N--T----A-------------------L-.E-----------N--D---------------------.----T-D-HNINSS............... 134
02_AG.NG.x.IBNG ---MGIQKN.......YPLL.....-----N.IFWI.MI-.-N-..-.Q-------------T-E----------------------------------IH-.E----K------N------------------------.----T-D-HNFN-S....YSN........ 138
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---MGILKS.......CPPF.....----MIM--WI.-I-.-N-..-.N-----------RRD-E------------E-----------------S---MH-.E-----------N------V-----------------.----T-E-HNYNYT....R-N........ 139
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---MGIQKS.......YPLL.....----I..IFWI.MI-.-N-E.N.N------------RD-D---------------A------------------IH-.E----E------N------I-----------------.----T-N--SVNGT....S--........ 138
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---MGILKN.......YPPL.....-----I.IFWI.MI-.-K-..Q.D-------------D-K------------------I---------------IH-.------------N------------------------.----T-D-H-Y-SN....VSN........ 138
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----IR..........KHL.....-----L.F---.---.----.-.N----------------------------SK--------Y-------S---IP-.K--------G--N------------------------.----T-N-----KE....VTST....... 137
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---MGMQRN.......YPHL.....-E---L.I--L.VI-.---S.N.N------------RD-E-------E----EK----I----------------A-.I-------------------------NEG----A---.S---TFT-INATTT............... 136
05_DF.BE.x.VI1310 ---RGMQRN.......WPHL.....GK--LL.F--I.-I-.----.D.-F-----------R--K----------G--K-----------------------.G------------------T-----------------.----T-N---F-AN............... 136
06_cpx.AU.96.BFP90 ----GIQTS.......WQHL.....-K---L.I--L.VI-.---S.K.NM---------A-ED-D-I----------SPDK------------------IS-.K-----------N--D-----------E---------.----T-T--NATLG....NK-.......L 140
07_BC.CN.98.98CN009 ---TGIKKN.......YRHL.....------.----.---.---V.G.N--------------------------------------------------MF-.E-----------E--N-----V---------------.----T-E-KNVSSN............... 136
08_BC.CN.06.nx2 ---SRTRRN.......YQQ-.....-I--VL.G-W-.---.-NVE#G.N---------------*------------E---------------------I-M.K---------N----N-----V---------------.----T-E-RNANVS............... 135
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----IQRN.......WQNL.....----L-.I---.---.-N-A.-.N---------------E---------Q--SK-K------------------IG-.E-----------N------K-----------------.----T-D-HRVN-S....KPN........ 139
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -T-TGIQRN.......CRQ-.....-I--IL.GFW-.---.-N-R.-.---------------T-------------KA-A--I-------------R-I--.E-----------G--D------------G----I---.----T-N-NGINAT....ND-V....... 140
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----TQRS.......WHNL.....----L-.IF--.---.-N--.D.N------------RD-D-P-----N----S--K------------------IH-.E---------E-N--------------E-----I---.----T-N--NV-KN....CTN......VE 141
12_BF.AR.99.ARMA159 ---RGMQRN.......WQHL.....GN--FL.F--I.-I-.-N--.-.N--------------------------S-ER-----------------------.E------D----N------T-----------------.----T-N-SNANAT............... 136
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --ARGIQMT.......WQNL.....-K---L.I--L.VI-.---S.N.N------------RD-E------------S--K------------------IN-.G---------E-N------T----I---------S--.----T-N-NNITS-............... 136
14_BG.ES.05.X1870 -KA-GTQRN.......WQSL.....----AL.I--L.VI-.SG-S.N.D---------------------------------------------------N-.----------E-N--D--Q------------------.----T-----FNGT....NTN........ 139
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----TQMN.......WPNL.....-K---L.I--L.VI-.---A.-.N-------------D-S---------------A--G-----------S---EI-.G---------E-------Q------------------.------N----R--....--I........ 139
16_A2D.KR.97.97KR004 ---RGIQRN.......YQHL.....-K--IL.I---.---.SK--.-.D------------RD-E---------------A------------------IN-.E-----------G------------------------.----T-N-SRV--T....ISS........ 139
17_BF.AR.99.ARMA038 ---RGMQRK.......SQHL.....-K----.---I.---.-NTA.G.T-----------------I--------G-E---------------------MP-.E------D--N-N------T-V---------------.----T-N-N-VNVT............... 136
18_cpx.CU.99.CU76 ---RGTQRN.......YPSL.....-K---I.I---.-LM.----.D.H-------------D-V----------S-S--S--------------D---IT-.G-----------N--------------E---------.----T-N--NVXXS....G-N........ 139
19_cpx.CU.99.CU7 ---MGTRRS.......YPPL.....-N---L.I--L.VIM.---F.D.N------------RD-E------------------------------S---IN-.E----E------N------A-----------------.----T-D-..................... 130
20_BG.CU.99.Cu103 ----GIQTN.......WQCL.....-T---L.II-L.GI-.---S.N.N------------ED-N-P----------S--S------------------IP-.E-----------N-----N--------E---------.----T-N--N-SVN............... 136
21_A2D.KE.99.KER2003 ---R-IERN.......CQNL.....-K--I-.---I.--T.---A.G.N---------------N------------S--K--I---------------ME-.G-----------N------------------------.----T-N-N-QVRN............... 136
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---RGTQMT.......WQNL.....-----L.I--L.VI-.---..Q.N------------R--E-------------P----------------S---IE-.A-----------K-----Q------------------.----T---E-ARFN....ITN........ 138
23_BG.CU.03.CB118 ----GIQKN.......WQ-L.....-T---L.II-L.GI-.---S.D.N------------ED-Y-P----------S--S------------------IP-.X-----------H--------------E---------.----T-N--KVDCE............... 136
24_BG.ES.08.X2456_2 --ARGIQMN.......WQLL.....-T---L.II-L.GI-.---S.D.N----I-------ED-DAP--------S-S--S------------------IS-.Q-----------N--------------E---------.----T-S--NVNST....R-N........ 139
25_cpx.CM.02.1918LE -K-RGIQKN.......YPLL.....----IL.M--L.VI-.---S.D.--------------D-K------------K--A--I---------------IDI.E--------------------------E------Q--.----T-N-SNININ....STG........ 139
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---MGTRKN.......CQHL.....LK---I.I--V.I-F.-N-A.D.-------------RD-E----------------------------------MN-.T----Y------N------A-----------------.----T-N---ITTN....RTS........ 139
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -K-MGIQRN.......WQGL.....----L-.I---.I--.--VQ.G.N---------S--R--D-----------HE--A------------------IL-.D---------R-N-A------------E------R--.-F--T-N---VNTT............... 136
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---RGMQRN.......WKHL.....GT--LL.F--I.-I-.-N--.N.QS------------------------N-VK--A--I-----------I------.K-----------N--------------E-I-------.----T-N--NNVTV....--M........ 139
29_BF.BR.01.BREPM16704 --A--TMKT.......Y-HS.......--M-.----.---.----.-.Q---------------S-----------V---A------------------L--.E--------------------------E---------.----T---IN-NAT....NLN........ 137
31_BC.BR.04.04BR142 ----GTQRN.......WKQ-.....-I--IL.GFW-.FL-.YNVR.G.N---P--------RD-K------------E---------------------I--.Q---------E----D---Q-----------------.----T-H-S-ANRT............... 136
32_06A1.EE.01.EE0369 ---RGTQMN.......WSHL.....-K---L.I--L.VI-.-N-S.K.D----------A-ED-D-I---------HS--R------------------IH-.K--I--------H---------K----E---------.----T-H-KNATFK....NA-........ 139
33_01B.ID.07.JKT189_C -----TQRN.......CSNL.....-K---L.I--L.VI-.---S.N.N------------RD-E-----------HER--------------------MYM.E-----------K-AD--Q--V--------Q------.----T-N-AYANLT....KSN........ 139
34_01B.TH.99.OUR2478P -----TQMN.......WLNL.....-K---L.I--L.VI-.---S.D.N------------RD-D-----------HE---------Y-----------IH-.E-----------N-----Q--V---------------.----T-N--NAALT....NV-........ 139
35_AD.AF.07.169H ---MGTQTN.......WQNL.....------.I---.II-.---V.-.N---------------E------------E-------------------R-IH-.Q----E------K------------------------.----T-T--NANXN....--N........ 139
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --ARGTQRN.......CLHL.....-K---L.II-L.VI-.---S.D.L------------RD-N----------------------------------ID-.------------N-----Q------------------.----T-E-QNFNGS....N-H........ 139
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---MGIQRN.......YPPL.....-N---L.I--L.VI-.---N.N.L-------------D-D---------T--VP--------LP#-----#--KINV.G---KD------N-----QI------GPK----E---#----TF-#SSH-VN............... 133
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---RGMQRN.......WQHL.....EKCSLL.F--I.-I-.-N-..-.-----------------------------E----------------------F-.K----E-D----N------T-----------------.----T-N-S-ASAP............... 135
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---RGMQRN.......WQHL.....G---LL.F--I.-I-.---A.D.N----------------------------ER----------------S-H-EF-.E-----------N------D-----------------.----T-N---AVRA............... 136
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----GIRKN.......CQPL.....----I-.----.---.-N--.N.NW----------------------------------------------------.G-----------N------------------------.----T-H-AAFNGT....Q-S........ 139
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---TGIMKN.......YQHX.....-K--I-.---I.---.S---.-.----------------X------------------I------------------.------------N------------------------.----T-N--NXXXX............... 136
43_02G.SA.03.J11223 -----IQRN.......WQYL.....-TMWXL.I--L.XI-.---S.N.N------------ED-X-P-----N----S--K--X---------------MT-.E----P------N------D-------E------M--.----T-T--NATCN....KTN........ 139
44_BF.CL.00.CH80 ---RGMQRN.......WQHL.....GK--LL.F--I.-I-.-N--.-.---------------------------------------------------ID-.P-----------N------T-VV--------------.----T-E--NATAT............... 136
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---R-TQRN.......WQHL.....G---IL.F--I.-L-.---A.D.N-------------D-Q---------------K------------------ID-.-----R------N------T--------------Q--.----T-N-N-IT-R............... 136
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---RGMQRN.......WQH-.....GK--LL.F--I.-T-.--T..-.-------------R----------------K-A------------------I-M.G------D----P------T-----------------.----T-E-NAA-TN............... 135
47_BF.ES.08.P1942 --AR-IKKN.......YQQ-.....-KG-IL.---I.---.-N-EKSE--------------------------------A------------------ML-.K-----------N--D---------------------.----T-N-NNTVTT............... 138
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----TQGN.......WLN-.....-K---L.I--L.VV-.---S.D.N------------RD-E-A---------QVE--------------------IH-.E-----------S-----Q--V---------------.----T-N-SEKITI....SGN........ 139
49_cpx.GM.03.N26677 ---M-TWM#.......-QN-.....--G-LL.I---.---.--GA.G.N---------------K------------SK-A--------------H-R--K-.E-------V---------------V--E---------.----T-N--NV-TN....NS-........ 138
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----GIRKN.......WQHL.....--G-IL.F--I.---.-N-..-.--------------------------R------------------------LP-.E-----------Y-A---Q--V---------------.----T-N--TA-FE............... 135
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----TQMN.......WPHL.....-K---L.I--L.VI-.---S.-.N-------------D-D-----------HE--A------------------IH-.E-----------K-A---Q--V---------------.----T-N--NATVA....DHN........ 139
53_01B.MY.11.11FIR164 -----TQMN.......WPNL.....-K---L.I--L.VX-.---S.D.-------------RD-D--------X--HE-----I---------------IH-.E------X----K-A---Q--V-D-------------.----T-T--NANLT....NIN........ 139
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----GTQMT.......WPSL.....-T--IL.MI-L.VI-.---S.N.N------------RD-E-----------HE--M--I---------------IL-.E-----------K-AD--Q--V---------------.----T-H-ASANVT....GKN........ 139
55_01B.CN.10.HNCS102056 -K-RVTQMS.......WLNL.....-I---L.IT-L.VIM.--TS.D.N------------RD-E-----------HV--M------------------IY-.E------K.---N--D-----V----E----------.----T----NA-FN....NT-GG...... 140
O.BE.87.ANT70 -KAM--RNKK......--TL.....YLAMAL.......ITP-LSL.R.Q-YA---A-----ED--PV-------NLTS--K--I--SQ-------T-Y-YP-.H---DD--I---Y-----Q---------------QM-.F---QME--NIAGT............... 133
O.CM.91.MVP5180 -K-MK-NNRK......S-SL.....YIAMAL.......L-P-LSY.SKQ-YA---S-----E--APV-------NLTS--Q--I--SQ---------H-FP-.G---D--DI---Y--D----------E------E-M-.F---QMN-V--QTNK.............. 135
O.CM.98.98CMA104 -KAMK-KNKR......--IL.....YIVMGL.......ITP-LSS.S.QFYA---A-----EN-NPV-------NLTSP-Q--I--AQ---------H-YP-.H---DR-DI-E-Y-----Q---TD--E--------M-.FM--QME-N-INTTN.............. 134
O.FR.92.VAU -KAMG-RNRK......-GI-.....CLILAL.......I-P-LSC.N.Q-YA---S-----ED-KP--------NLTS--Q--I---Q-------S-N-YE-.K---DK--I-E-Y--D--Q----D----------QM-.F---QMN---I--S....IT-TNSPLNSN 144
O.SN.99.99SE_MP1299 -K-M-QRNRK......-GIL.....CIVMAL.......ITP-LSY.N.QHYA---A-----E---PV-------NLTS--Q--I--SQ-------S-Y-YP-.TK--D---I---Y-----Q-------E-------QM-.F---QMN--NYVQG....NY-NNSSI... 141
O.US.10.LTNP -KAM-RKNRR......S-IL.....CIVMVL.......I-P-LTS.K.Q-YA-I-A-----ED-APV-------NLTSQ-Q-----AQ-------S-N-YT-.H---DK-DI---Y-----Q-------E-------QM-.FM--QMN---H.................. 130
O.US.97.97US08692A -K-MK-KNKK......-GVIL....CIVLGL.......I-P-LSS...N-YA---A-----E--EPV-------NLTS--Q-----SQ-------T-H-YP-.R---DK--I---Y--D--Q-------E-------QM-.F--IQMN---IQINSKENNS-NDSSINPI 148
N.CM.02.DJO0131 V-MMGMQIG.......WPFF.....CLMISL.........TIGS..K.-Y-A---------RDVE-V---------HS--A--I---Q------------P-.D----P----E-K-A--VQ-------E----------.----TMN-SNSNGNRTTDEKE........ 136
N.CM.04.04CM_1015_04 ---MGMQSG.......WPFF.....CLLISS.........IIGS..-.QH-----------RDTE-V---------HS--A--I---Q------------P-.I----H-D----N-A---Q-------E-------X--.----TMH-XNSNGXN..X-VDNGELDI.. 140
N.CM.06.U14842 ---MRRQSG.......WLLC.....CFLLSL.........TIGF..-.PK-----------RD-E-V---------HS--A--I---Q------------P-.I----H------KVAD--Q-------E----------.----TML--NSNGNVTEGSG-NSSSENVA 144
N.CM.95.YBF30 -K-MGMQSGWMGMKSGWLLF.....YLLVSL.......IKVIGS..-.QH-----------R--E-----------HS--A--I---Q------------L-.P----K----E-K-AD--Q-------E----------.----TML-N-SYGE..............E 139
N.CM.97.YBF106 R--MGMQSG.......WPFF.....CLLISL.........TIGS..D.PH-----------RD-E-V---------HS--A--I---Q------------L-.T----Y----E-K-A---Q-------E----------.----TML-NNSNGNSAGNST-NRTEDL.. 142
N.FR.11.N1_FR_2011 ---MGMKSY.......WSLF.....YLLXSL.......IKVIGS..-.QY------------D-E-I-----X---HS--A--I---Q------------L-.P----D----E-N-A---Q-------E----------.----TMN---SDG-GTNS-INNTSII... 143
P.CM.06.U14788 -K-MK-KKNS......-GNL.....EICLAL.IMYF.NA-SYT.S.G.TRY----------RD-KI-----A--SLTSX-Q--I---Q-------R-I--RI.D----S--I-D-Y--T--Q------------------.V---TMX-S-CSTV............DCT 140
P.FR.09.RBF168 --AMK-KKNS......-GNL.....GICLAL.VIYF.NA-S-A.S.G.IHY----------RN-EV-----A--SLTSK-Q--I---Q-------T-I-IPI..----S--I---Y--T--Q------------------.I---TMN-SECHRE............... 136
CPZ.CD.06.BF1167 VE*-KMKMA.......-LIG.....-ILTIIFCCKLGIG.........TYYT-------------P------S--VAS-QP--I----N---L--Q-Y-IPI..-I-TE---ET-Y---E-KK-L---FQ----------.-F--KMN-SEFTRNSTTGN-ATKNNTSLE 145
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -K-MGMKYY.......W--NS....C-SISIK-ILIGWIAS-FGE.-.NW-----------R--K----------S-S--A--I---Q-------T----L-.P----E----E-Y--D--Q-------E----------.----T-T-NNPT-T............... 140
CPZ.GA.88.GAB1 -K-M--KKRD......WNSL.....SIITIITII...-LTP-LTS.-..------------HD-DPV---------HS--A--I---Q-------S----F-.P--I-S------N--D---------------------.----T-Q-SKANFSQA............. 138
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 VEL-KMKN........SSGLI....LTLI-T.I-..GIGF....S...TYYA--F-------D--PP-------DVAS-QA--I----N---L--H-Y--P-.P--SIE-D-ST-Y---E-KT-L---FQ--F-------.-F-IRMT-ANVTEATTTTPP-TSTSTTEP 146
CPZ.US.85.US_Marilyn -K-M--KKRL......WLSY.....CLLSSLIIP..G-......S...S--A---------RDVE------------KQ-A--I---Q------------H-.P----K-D--E-N-A---Q--------------I---.----TMT-LNPDSN............... 131
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B.FR.83.HXB2 .........NSSS........G..RMIM..EKGEIKNCSFNISTSIRGKVQKEYAFFYKLDIIPIDN....D..................TTS...YKLTSCNTSVITQACPKVSFEPIPIHYCAPAGFAILKCNNKTFNGTGPCTNVSTVQCTHGIRPVVSTQLLLNGS 264
A1.AU.03.PS1044_Day0 .LNNSTHSNKTLN........N..NT-E..M-E-VR---Y-VT-VL-D-K--I-SL--R--VV--G-.....................NSDSE...-I-IN----T------------------T---Y------D-D-------K-----------K---T-------- 272
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ........................NITE..-EFKV------MT-IL-D-K--MH-L--RT-VVQ-GS...................NSSERYK...-R-IN----A-----------------------------D-E-------M-----------K--A--------- 260
A1.ES.06.X2110 ...........TA........P..VNNT..MRE-VR---Y-MT-EL-D-QK-VFSL-----VVS-N-......................SSSQ...-R-IN----A----------------------------RDNK-------R--------------A---X----- 261
A1.IT.02.60000 ..DTSYNNS-VTQ........Y..NNSN..G-E-M-------T-EL-D-TK-V-SL------V-TGS..................NSSNSSEE...-R-IN----AM-------T-------------------KD-N-------------------K------------ 274
A1.KE.06.06KECst_001 .....TTQD-TTN........A..TPTL..-P---------MT-EL-D-K--V--L--R--VVQ-N-............DTQSTNGTSDG-GE...-R-IN----A--------T--------------------D-K-------K---S----------I--------- 278
A1.RU.11.11RU6950 ...NSTSYN----........N..SSDS..WVEVMR-----VT-EL-D-KK-V-SL--R---VSTGS.....................NDSEQ...-R-IN----AV-------T-------------------KDTN-T-K---K-----------K------------ 270
A1.RW.07.pR463F ..........................AD..MRE--------MT-EL-DRRR-M-SL--R---V--NK...................SRENNSE...-R-IN----A----------------------------KDTE-------K-----------K------------ 256
A1.SE.95.SE8538 ..........--H........S..YNVT..NMQ-M------VT-EL-D-R--VTSL-----VV--GG...................NDTNS-Q...-R-IN----A--------T-------------------RDEN-------K-----------K------------ 265
A1.TZ.01.A341 ........................NSTE..DREGM------MT-EL-D-K-QV-SL--R---EK-NS....................SNNNSE...-R-VN----A--------T--------------------DTE-------K-----------K------------ 260
A1.UA.01.01UADN139 ......CTASNCT........I..SNSS..LYE-MR-----MT-EL-D-EK-VHSL------VSTGS.....................NDSGE...-R-IN----AM-------T--------------------DT--------R-----------K------------ 267
A1.UG.07.p191845 .VTNTNGTST---........K..VT-N..DRE--------VT-EL-D-EK-V-SL-----VVK--K......................NKSD...-I-IN----T----------------------------RDID-------K-----------K------------ 271
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...NLTDDTDNNP........N..NT-N..MEN--------VT-E--D-R--A--L-----VVQ---......................NSSE...-I-IN----A--------T-D------------------D-Q---S-I-K-----------K-------S---- 268
A2.CD.97.97CDKTB48 ..............................STE------Y-MP-ELKD-T--V-SL--E--VVLLNR....SKNS..............SYST...-R-I----------------------------Y-----KD-E---K-S-S---S---A------A--------- 257
A2.CM.01.01CM_1445MV ..............................TTK-M----YLMP-ELKD-T-EV-SL------VQ-NS....TDNVTQQ.........NND-QP...-R-IR-------------T-------------------KD-K-----S-R---S-------------------- 259
A2.CY.94.94CY017_41 .......THSN--........S..TQSP..INE------Y-TT-IL-D-T--V-SL--R--VVQL-E....SENKNTSG..........SN-L...-R-IN----T--------T-------------------KDPR-----S-K---S-------K--A--------- 269
B.AR.04.04AR143170 .....................N..ATVT..D-E---------T-G-GKQ-RR-----N---VV--N-....-..................N--...-M-I------L------T--------F------------D-K-------K------------------------ 258
B.AU.04.PS1038_Day174 .......TMTNTX........I..SGEI..D-----------T----D-Y---F-L------A--NX....-..................N--...-R-I-------------I--------------------KD-K-----L-R---------------T-------- 265
B.BO.09.DEMB09BO001 .T............................IN------------E-K--T-R-R-Y-S---VV----....NGNNAN.............N--...-R-IH------------I----------T-----L----DRK-------R------------------------ 262
B.BR.06.06BR1119 ...........-T........D..GWQD..MRE--------ST-G-GN--R--F---NR---V---D....G..................NS-...-M-R----T---------T--------------------D-K-----S-N------------------------ 262
B.CA.07.502_1191_03 ........YA--N........N..SNNN..GWE-M-------T-AM----R--Q-L-HS---V--KD....EDNNN.............TNAT...-M-R-------------I---------------------S-R-------------------------------- 275
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ......NSSAANT........N..TSSW..REI-M------VT----D-WH----L-----VM----....-..................NA-...-T-IN----------------------------------DNK-------K------------------------ 266
B.CN.10.DEMB10CN002 .....TNNN-TNN........S..VANL..-I--V--------.KTGN--E-GQ-L-----VEQ-N-....NANTS..............YAN...-V--H------K--------------------------KD-K-------K-----------K------------ 270
B.CO.01.PCM001 ............R........V..MPT-..KPE--------VT---GS--.Q-T-L--R--VE---K....N..................DSR...-R-IH------K----------------T-------Q--D-K-------------------------------- 259
B.CU.99.Cu19 .NNI......--G........S..WGK-..------------T-E--DR--E---L-----VV----....KDSSSNNI...........SX-...FR-IH----T---T---IT------------------------S-K---------------K-I---------- 274
B.CY.09.CY266 ......NAT-TNN........S..TWK-..KE--L------YT---SD-K--D--L-----LVQ--D....EN.................NS-...-R-I-------------I--------------------KD-K-------K-----------N------------ 267
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 .NATTTTAATTTR........S..WDM-..DR------T---T-E-QD-K--K--L--R---V----....-NASYG.............N--...-R-IN---------------------------------RD-N---S-V-E------------------------ 279
B.DK.07.PMVL_011 ......NAT-TNN........P..APT-..-T--L-------T-E--D-----S-L---S-VV--KD....-NNENNSTNGDDNSSSKKTN-R...-R-I-------------I--D----------------------S-K---------------------------- 288
B.DO.05.05DO_160884 .....................-..TVEL..GG----------T-DGGSRR-----L--N--V--MND....ADNND..............N--...-R-IH---------------------------Y------D-E-------K------------------------ 258
B.ES.09.P2149_3 .....................N..SINE..MRE---------T--GGS-R-----L-ND--LVGSSD........................-G...-R-IH---T--------IT-------------Y------D-E-----L-R-----------K------------ 253
B.FR.08.DEMB08FR002 PSTSTPTSASTTY........S..GEK-..-D--M------VT-IL-D-M-T-F-L--R--VV-L--....SS.................S--...-R-IN--S-T-------I---------------------D-G-----T-R-----------K------------ 278
B.GE.03.03GEMZ004 .SDFA.....NN-........A..VNSK..MDT-V------VT----D-M-----L--TV--V--E-....-..................NS-...-R-IN------------I-------------------------D-K-Q-K------------------------ 266
B.HT.05.05HT_129389 .CPEYSKTKPNMT........R..ELNE..TIE--R----D-APITKD----N--L--T--LV--KK....EN..................N-...-R--------T----------------------------D-W-----------S-------------------- 274
B.JM.05.05JM_KJ108 ..RNDTNSTVGTN........D..GLRI..KQ------T---T--TNE--.-GN-I-DT--VVQAGE....N..................NN-...-R-I----------------------------------RD-K-------K------------------------ 269
B.JP.05.DR6538 .NRT......NT-........T..TSVP..DREPM-----DVT--L-D-IT----L--RP-VV---Q....TNNTYNNT...........YST...-R-IH------------M----------------------NS-------------------K------------ 274
B.KR.07.07KYY4 ..........N--........T..EKV-..-E--M------VT-N-GN--K--R-I-D---VVQ-ED....NG.................---...-I-RH---------------------------------KD-G-------K-----------M------------ 263
B.NL.00.671_00T36 .....NITGSNNN........S..NLEQ..MAR--S------T-T-KN-R-R-F-LLS----V----....-..................SY-...-M-IN---------------Q-------T----------D-K-------K------------------------ 267
B.PE.07.502_2649_wg8 ............N........S..MGGT..---GM-------A.KSKD-...GR-I-D-V-VVK-NG....SSDND..............SAI...-R-I-------------IT-------------Y--I---D-R-------K------------------------ 257
B.PY.03.03PY_PSP0115 .........XNXT........-..EIM-..DX----------T-T--D-------L-----VV--GE....-NS................N--...-R-I--------------T--------------------------K----------X----------------- 263
B.RU.11.11RU21n .....................N..NSSI..-GS-M-------T--MKKG-K----L--N--VVQ---....ND.................-S-...-R-I------V------L-----------------I--------------D----------K------------ 254
B.TH.07.AA040a_WG11 .....................S..SKMK..-G--M------VT---KD-I.-D--L---Y-V-QLEE....N..................K--...-R-IN-----------------------T------I---D-K-K-----K------------------------ 259
B.TT.01.01TT_CRC50069 ............N........I..TDGI..-----------VT-G--D-I----SL-----VVQ--D....NNNNTN.............SSY...-R-IN----------------------------------E-K-------K-----------K------------ 265
B.TW.94.TWCYS_LM49 .........KND-........N..TLT-..-----------VT--L-N-------S--R--LVQT-E....N..................S--...-R-I---A---K----------------T------I-----------T-------------------------- 260
B.UA.01.01UAKV167 NGTITSNST-NGT........S..WEY-..-G--M------VT---GNEMKED--L------KS-K-....-..................N--...-I-IN--N----------T--------------------D-K---K---------------------------- 273
B.US.11.ES38 ............A........S..NWTT..IGE-M-------T--SE-----K--S--N---RQ-ED....-NTSTNN............WN-...-R-I-------------I----------T-----L----ETN---S---R--T--------------------- 267
B.UY.02.02UY_TSU1290 ..NNNSNINTN--GQMRECPKN..KTAD..SGVQM-----K.I-N-GN-RK----L--N--VVQ---....-KDNG..............S--...-M-R-----------------------------------D-K-------K-----------K------------ 280
B.VE.10.DEMB10VE001 ......TNVTNGT........N..NVTI..NEE-M-------T----D-I-R------N---VS---....-SNST..............YKA...-R-I------L----------------------------D-K-----D-N-----------K------------ 268
B.YE.02.02YE507 .SSMNSINTKNN-........S..EGML..-GEKM------VT-V--D--T--H-L--R--VV--G-....S..................N--...-R-IN----T-------------------------------K-------N---S-------K------------ 271
C.AR.01.ARG4006 .....ISXTI-ND........T..ILDD..M----------MT-EL-D-QK-VH-L--R--XV-LN-..........EN..........DSSD...-R-IN----A--------T-D-----------Y-----------------K----------K------------ 266
C.BR.07.DEMC07BR003 .CTNDIRTTAN-T........K..NNSS..ISK-MMS----MT-EV-D-KE-VN-L------V-LNI....SSGNNNSSDDNNS.....SGKY...-R-IN----AV---------D-----------Y----------------N-----------K------------ 288
C.BW.00.00BW07621 .........................TNV..TNADY-------T-EL-D-RK----L--R---VQLGE.........NNA..........NSSE...-R-IN----T--------N-D-----------Y------T---D-----------------K------------ 257
C.CN.98.YNRL9840 ......SSNGTYN........I..IHNE..TYK-M------AT-VVEDRK--VH-L--R---V-L-E..NNSSEKSSE...........NSSEY..-R-IN----A----------D-------T---Y------DN--------H-----------K------------ 273
C.CY.09.CY260 .HNNTTSNSTTAP........T..TTVS..NTV---------T-EL-D-EK----L--R---VELGS......................NSSE...-R-IN----A--------T-D-----------Y----------------N-----------K------------ 268
C.ES.07.X2118_2 ..............................NTT-MR-----AT-EV-D-K-RV--T------V-LND......KSQGNN..........ESQE...-R-I-----T----------D----------------------------H-----------K------------ 257
C.ET.02.02ET_288 SNVTSNPNVT---........T..DASK..VI-QM-------T-EV-D-NK-A--L--R---V-LT-..........DN..........SSDE...-R-IN----T----------D---L-------Y------D---------K-----------K------------ 272
C.GE.03.03GEMZ033 ........STNAK........I..NSTS..VGE-MR-----VT-EL-D-EK-Q--L--------L-K..GNSNANQGND..........TSGE...-R-IN----T----------D-----------Y----------------N-----------K------------ 270
C.IL.98.98IS002 ........................LNDT..MNK-V-------T-E--D-KKN---L--R---V-LNG.........END..........NS.-...-R-IN----AV-------T-D-----------Y-------G--------N-----------K------------ 257
C.IN.03.D24 ..YNATIHNATDQ........A..SFNK..TREQMR-----VT-EL-D-KKS---L---I--V-LKE..EKKNNSSENN..........SSGH...-R-IN----A--------T-D-------T---------KD-K-------S-----------K------------ 277
C.KE.00.KER2010 .ATSNSTNGTGND........T..YEND..MTR-M------TT-E--D-Q--V-SL------VSLE-..........GN..........NSST...-R-IN----A-------I--------------Y----------------Q-----------K------------ 270
C.MM.99.mIDU101_3 STGRNVSSSSG-N........-..TY-G..NYT--------TT-VLKDRK-SV--L--R---V-LNE......KKSSEN..........SSEY...-R-INW---A--------T-D-----------Y-----KD-K------RR-----------K------------ 276
C.MW.93.93MW_965 .......NN-GTV........N..VNDT..MY---------MT-EL-D-KKQV--L------VSLNE.........NSN..........NSSE...-R-IN-------------T-D-----------Y----------T-I---K-----------K------------ 264
C.SN.90.90SE_364 ..........NNA........T..SNDN..PN----------T-EL-D-RRN---L--R---V-LSG..SKNSSN...............SSE...-R-IN----A----------D-----------Y----------------N-----------K------------ 264
C.SO.89.89SM_145 .......ITSVGN........V..TSND..N-E--------AT-ELSD-K--V--L--R---V-LNE.........GEN..........NSRK...-R-IN----A----------D-----------Y-------E--------R-----------K------------ 265
C.TZ.02.CO178 .ATIREYVALEHN........A..SLGN..YSD--------VT-ELKD-TKRVH-L--L---E-LNE......KEDKDA..........NF-T...-R-IN----A----------D-----------Y----------------K-----------K------------ 274
C.US.98.98US_MSC3018 .........................TYN..NTNDM------TT-EL-D-K-QV--L------V-LNG...........D..........NSSE...-R-IN----A--------T-D-------T---Y----------------N-----------K------------ 255
C.UY.01.TRA3011 .........RTKN........N..HTDN..M-------T--MT-VL-D-KE-VH-L------V-L-G...........N..........TSSN...-R-IN----A----------D-----------Y-------E--------N-----------K------------ 261
C.YE.02.02YE511 .......NVTNDV........T..FNDT..MR----------T-E--D-RKQ---L--R---V-L-G.........KEE..........NPSE...-R-IN----AV---------D-----------Y-------R--------N-----------K------------ 265
C.ZA.10.DEMC10ZA001 .....VTNT----........A..NIND..DMEVM------AT-V----T-N---L---T-VV-LNE......................NASE...-I-IN--S-T----------D-----------Y----------------H-----------K------------ 262
C.ZM.02.02ZM108 TSSVKENTT-NAI........F..NITE..I-K-MS-----VT-EL-D-KKQ---L--R-----LNR..DENTSDNSTE..........TPKE...-R-IN--S-T----------D-----------Y----------------N-----------K------------ 279
D.CD.83.ELI ........NGTMG........N..NVTT..-EKGM------VT-VLKD-K-QV--L--R---V----....-SST..............NS-N...-R-IN----A----------------------------RD-K-------------------------------- 265
D.CM.10.DEMD10CM009 .....................STQSVNT..TDTDMR------T-MLQD-K--K--L---M-LVE-GK......................NS-K...-R-IN----A-----------------------------D-Q-------K---S-------------------- 259
D.CY.06.CY163 ..........NKT........T..VDNS..SI-DL------VT-IL-N-KKQVH-L--R--VVK--S....QNNRANQ...........SNGT...-R-IN----A-----------------------------DPR-E-K-T-K--------------------M--- 268
D.KE.97.ML415_2 .....NVTTTDAA........A..DVTD..SDIGT-TSCSTDAATEGN-REPGV-PLSD-VAA-LV-....GNN...............N-AA...FC-INGGAPTV--D---GTI------------L------D-N-S-G-G-C-I--IHR---G-AP-P-K------ 267
D.KR.04.04KBH8 .....................T..INNN..ST--M------VT-VV-D-KKQ---L--R---V-M--......................DN--...-R-IN----TV------I-------------------------------------------K------------ 256
D.SN.90.SE365 ....ATSNTI-NV........T..GPM-..G---MQ------T-E--N-R-NV-SL-----LV--G-....SNKNST............NY--...-R-IH----T--------N-------------------KD-K-------K-----------K------------ 271
D.TD.99.MN011 ............V........T..VSNS..SL--M-------T-VV-D-KKQ---L--R---VEMGD....NE................TSGT...-R-IN----A-----------------------G-----D-K-------------------K------F----- 260
D.TZ.01.A280 ....NSGNGTNTT........D..PRLI..----M-------T-E--D-RKQVQ-L-----VV---K....KN.................NN-...-T-MH----A-K--------------------------KD-K-------KK----------------------- 266
D.UG.08.p191859 ........I-ATG........T..EISS..NSTGMT-----MT-ELKD-QK-VTSL-----VV---T....ENNNNS............SYN-...-R-IN----A-----------------------------------K---------------K------------ 264
D.YE.02.02YE516 ............T........V..DNNS..TRE-M------VT-VV-D-QKQ---L------VAM--........................ST...-R-IN----T-----------------------G-----E-NYT-K---N-----------K------F----- 256
D.ZA.90.R1 ....STSFSS-G-........T..TTEK..PTL-VQ-----VA-VV-D-RKEAS-L--RP--V---Q....-NKNG.............NK-T...-R-IN----S----------------------------RD-K-------------------K------------ 270
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .........--TN........V..TLKE..-P-T-Q--T--MT-EV-D-KKSVS-L--R---VQ-NS......................TKNE...-R-IN----T-K-------WD----------------------------N-----------K------------ 260
F1.AR.02.ARE933 ..........TTN........N..TLAD..-P-A-Q-----VT-EV-D-KL-VH-I--R---V--SG....SNDN...............SST...-R-IN----T---------WD-------T---Y-----XD-R-------R-----------T------S----- 262
F1.BE.93.VI850 .........................SQE..KP-AMQ-----MT-EV-D-KL-LS-L--R---V--G-....NN.................SSE...-R-IN----T---------WD-----------Y------D-R-------K-----------K------------ 255
F1.BR.07.07BR844 .....DYNNSTKN........NNDSLKE..DV-A------K-T-EV-D-TREAA-L--NP--V-LNK....SENSS..............YRT...-R-IH----TL--------WD-----------Y------D-Q-----S-K-----------K------------ 270
F1.CY.08.CY222 ........EQ--Q........S..SLEE..-S-A-Q-----MT-EV-D-KL-VH-L--R---V--NS....SDNE...............SSE...-R-IN----T---------*D-----------Y---R--Q-D-------H-----------K------------ 263
F1.ES.11.DEMF110ES001 .....NATSGFNN........S..TLKE..-S-A-Q------T-EV-D-H--VF-L------VS-N-.......................RSE...-R-IN----T---------WD-------------L----D-N-T-M-I-K-----------K------------ 262
F1.FI.93.FIN9363 .....NDTLSDQ-........S..TLKE..-P-A-Q-----MT-EVED-K--VH-L--R---E--S-....NNS................REE...-R-IT----T---------WD-----------Y-----KD-R-------R------------------------ 265
F1.FR.96.96FR_MP411 .....SNATTTND........T..STPE..-S-A-Q-----MT-EVKD-KLRVN-L---------N-....SS.................SSD...-R-IN----T-K-------WD-----------Y-----RDPR-------K------------------------ 265
F1.RO.96.BCI_R07 NQSSPISPAPTPN........D..TLKE..DT-A-Q------T-EVGD-KLRAQ-L------V-LS-....TNGPLNN...........TSGE...-R-IH----T-K-------WD-----------Y-----KD-E-------K-----------K------------ 279
F1.RU.08.D88_845 ....NGNNNSTQN........D..SL-E..DQ-A-Q--T--M--EVKD-TKQMRTL--S---EL-NK....QSKXNRT............XKE...-I-R-----TM------I--D----X--T---Y----X-------K---X----G--X---K-X---X--V--- 271
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......SAVN-T........E..APPI..-APPM------AT-EVKD-KK----L--R--VV-LNA....NAN................S-E...-R-IN----T-----------------------------E-N-T-K-L-R---I-------K------------ 264
F2.CM.97.CM53657 ....ITNGNSTLD........N..ITLE..-Q----------T-E-NDIKK--S-I--R--VV--N-......................S-SE...-R-L-----TV---------D------------------D-E-----L-R-----------K------------ 265
G.BE.96.DRCBL ............-........T..-N-T..-EYRMT-----MT-EL-D-KKA---L--RT-VV--NE....MNNENNG...........TNSTW..-R--N--V-T-K------T-------------------VD-K-----T-N-----------K------------ 264
G.CM.10.DEMG10CM008 ........A-GEK........I..NANA..SGM-M------MT-E--D-KETK--L--R--VV--NG......................NNST...-R-IN--V-TVK---------------------------D-N-------N-----------K------------ 264
G.CN.08.GX_2084_08 .........HGTN........V..TCNN..ATSDNF--T--TT-E--DRQK----L-----VV----....NTNNN.............S-SN...-R-IN--V-T-K----------------T-----L---RD-N-----Q-N---S-------K------------ 268
G.CU.99.Cu74 ........NSTGR........N..CSVE..KGE---------T-E-KD-KKQ---L--R---V--ND....NRDNSTV...........SNS-PEN-R-IN--V-A-K--------D-----------------RD-E-------N-----------K------------ 271
G.ES.09.X2634_2 .......TN-NNV........N..ITSE..G-N-L-------T-E-QD-KK----L--R--VL--ES....NANSSS............NYSN...-R-IN--V-T-K--------D-----------------R-N------L-N-----------K------------ 271
G.GH.03.03GH175G .RKHPNGTVDYN-........T..VDNS..SCEI--------T-EL-D-SK----L--RP-VV---G....NDNS..............TYSD...-R-IN--V-Y-K------N-D-----------------GD-K-----L-N-----------K------------ 275
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B.FR.83.HXB2 .........NSSS........G..RMIM..EKGEIKNCSFNISTSIRGKVQKEYAFFYKLDIIPIDN....D..................TTS...YKLTSCNTSVITQACPKVSFEPIPIHYCAPAGFAILKCNNKTFNGTGPCTNVSTVQCTHGIRPVVSTQLLLNGS 264
G.KE.93.HH8793_12_1 .....................TVANESV..SAQ---------T-E--DRKR----L--R--V---ND....-SSNSTG...........NYSN...-R-IN--V-T-K------D-D---------G-------KE-E-------Q-----------K------------ 265
G.NG.09.09NG_SC62 .....YIGNYTKT........N..YTCE..--DK-V--T---T-E--DRRK--H-L--R--V-----.....................NNSSE...-R-IN--V-T-K--------------------------RD-N-T-K-E-K---S-------------------- 267
G.PT.x.PT3306 ....NSTSTGN-T........V..SPVV..GNK-L-------T-EL-D-QKQ---L-----VEQ-SD....G.................SNN-...-R-IN--V-T-K--------D-----------Y---V-RD-N-T-----Y------------------------ 269
G.SE.93.SE6165_G6165 .RNNSTDNSTETN........N..STVD..NP---------VT-E--D-KK-------R--VV--N-.......................A-N...-R--H--V-T-K------T-D---------T-------RD-E-------K-----------K------------ 269
H.BE.93.VI991 ....NVTKS-N-T........D..IN-G..-IQ-QR-----VT-A--D-N--VH-L--RA--VQ--E....GERNK.............SDNH...-R-IN------K---------------------------G-K-------------------------------- 270
H.BE.93.VI997 .......SSSTVN........A..TSSP..SAN-LT-----VT-V--D-Q-RVH-L--R--VV---E....TSNNNNS...........NS-K...-R-IN---------------D----------------------------------------K------------ 269
H.CF.90.056 .........T-N-........T..SSME..AG--LT-----VT-VL-D-Q--VH-L--R--VV----......................NS-Q...-R-IN------------------------------------------L-------------------------- 260
H.GB.00.00GBAC4001 .......TS--N-........S..ASLE..GEQKLT-----VT-A--DRKK-VQ-L--RI-VV--ND....EDYNGTNG.........TNR-L...-R-IN-------------T------------------------------------------K------------ 271
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .....DNSNTT-P........S..PT-T..NPLGM-------T-E-GDRRK----L---Q-VVS---......................SNS-...-I-IN------K---------------------------DNK-------K-----------K------------ 267
J.CM.04.04CMU11421 .NSRTTPASPT-D........A..GRVN..ISEIM-----KMT-E--D-TRR---L--RQ--V--SG....RP.................ND-...-I-IN------K------N--------------------DRN-------------------K------------ 272
J.SE.93.SE9280_7887 ...........T-........N..SSVS..SPDIMT------T-E--N-RKQ---L--RQ-VV---S......................NNKN...-I-IN------K--------Q------------------D-N-----S-K-----------K------------ 261
J.SE.94.SE9173_7022 .........D-N-........S..ASNN..SPEIM------VT-E--N-RKQ---L--RQ-VV--NS......................DNK-...-I-IN------K--------Q----------------------------K-----------K------------ 263
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .....ANKNDTNI........N..ATVT..STD---------T-ELKD-KKRVS-L------VQ-KQ....SEINQ.............SESE...DR-IN----TV-----------------------------N-C------------------K------------ 272
K.CM.96.96CM_MP535 .......NSTNNA........T..STVV..SPA---------T-E-KD-KK--S-L--R--VL-LNG....EGNNS..............S-E...-R-IN----T---T----T-------------------KD-R-------K-----------K------------ 266
01_AE.AF.07.569M ......NTITDKI........-NLTIGN..ITDD-------MT-EL-D-KK-A--L------VS-EK......................N-SE...-R-IN--S---K-----I--D-------T---Y------D-K-------K---S-------K------------ 268
01_AE.CN.09.1119 ........A-T-Y........N..EIGN..ITE-VR-----MT-LLSD-K--VH-L------V--KD.................NQSSESSGE...-R-IN------K-----I--D-------T---Y------D-N-------K---S-------K------------ 269
01_AE.HK.04.HK001 .....TTQNIN-X........V..TIGN..MTD-VR-----MT-ELTD-Q--V--L------VE-N-........................ST...-R-IN------K--------D-------T---YV-----D-K-S-----N---S-------K------------ 265
01_AE.JP.x.DR0492 ......NNITNA-........N..MIGN..ITD-VR----KMT-VL-D-KKTVH-L------VQ-KG................NKNRNSNISQ...-R-IN------K-----I--D-------T---Y------D-N-------KK--S-------K------------ 276
01_AE.TH.04.BKM ..........T--........S..SIGN..ITD-LR------T-EL-D-K--VH-L------V--E-.................NNSSNNSSE...-R-IN------K-----I--D-------T---Y------D-N-------K---S-------K------------ 267
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 ......NISAEDN........R..IIGN..LTD-V-----DVT-DLKD-T--DH-L------VK-GS....................SNNSRE...-R-IN------K-----I--D-------T---YVL----DNE-------K---S-------K------------ 268
01_AE.TH.90.CM240 .......SKTNV-........N..IIGN..ITD-VR--T--MT-ELTD-K--VH-L------VQ-ED....................KKTSSE...-R-IN------K-----I--D-------T---Y------D-N-------K---S-------K------------ 267
01_AE.VN.98.98VNND15 ......ANLTNIN........N..TIGN..ITD-VT--T--MT-ELKD-Q--VH-L------V--H-...................SNNSSSE...-R-IN------K-----I--D-------T---Y-----KD-N-------K---S-------K------------ 269
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ....SSPNN--LN........C..SECS..GRE-M------VT-EL-D-TK-VHSL--RV--V-LNDIAPPNETN.......SSTGSSTNKNT...-G-IN----A-A--------------F-----------RD-N-------R-----------K-----------N 282
02_AG.ES.06.P1261 ..........NTD........T..AS-K..DRP-T-----D-T-VL-D-KE-MA-L---S-VVQ-NK.....................TDNS-...-R-IN----A-----------------------------DTE-------K-----------K--A--------- 262
02_AG.FR.91.DJ263 TSNSSNSSTPINR........T..IDSD..MQE--------MT-EL-D-K--VS-L--R--VVQ-NE.....................SGNSQ...-R-IN-H--A--K---R-TL------------L------D-K-----L-K-----------K------------ 272
02_AG.GH.03.03GH181AG ......TSREVNT........T..ISEE..M----------MT-VL-D-T--MS-L-----VVQMG-......................DSSQ...-I-IN----A-K------T--------------------D-E-------K-----------K------------ 265
02_AG.LR.x.POC44951 .........................LND..TQE--R-----VT-EL-D-K--V--L--R--VVQ-N-.................SKGSKNDSQ...-R-VN----A--------T-------------------SDED-K---Q-K-----------K------------ 257
02_AG.NG.x.IBNG ...........--........N..LTSD..MN----------T-EV-D-KK-MH-L--R--VVQ-NE.....................NNGSQ...-R-IN----A----------------------------KD-G-------K-----------K------------ 261
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ........................SK-N..-VQ-M------MT-VLKD-KK-MA-L---I--V---K......................NA-Y...-R-IN----A-----------------------------E-D-S---S-K-----------K------------ 258
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ............T........N..ISTD..MQ---------VT-EL-D-K--A--L-----VVQ-NE......................NNSE...-R-IN----A----------------F-----------RDEA-----T-N------R----K------------ 259
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ........SSTG-........S..ELPE..DP-A-------MT-VV-DRK--MS-L--R--VV--ID.................GQNSSQNS-...-R-IN----A----------------------------KD-E-------R-----------K------------ 268
03_AB.RU.97.KAL153_2 .....................N..TSSI..KMM-M-------T-DL-D--K----L-----VVQ---........................D-...-R-I------V------I---------------------D-K-------------------K------------ 255
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...........N-........T..NGTV..I-EG------D-T-E--D-KK----L--RI--V--NARVPINGSNR...........NNS-EE...-M-IN--A-T-K---------------------------E-N-T-L-------S-R-----K------------ 269
05_DF.BE.x.VI1310 ....STANSTTN-........T..TLKE..-T-AVQ-----MT-EVND-KL-VH-L--R---V--SS....-DS...............SNS-...-R-IN----T-K-------WD-----------Y------E-K-S-----K-----------K------------ 268
06_cpx.AU.96.BFP90 GNNSTNSTLGNN-........T..IVDD..ISK---------T-E--D-TK----L--RP--V--GD....-S................NNSD...-R-IN--V-T-K--------------------------RD-D-------K-----------K------------ 275
07_BC.CN.98.98CN009 .......SNGTCN........E..TCRE..SMK-M------AT-VV-D-K-TV--L--R---V-FTK......KNSSG..........NSSEH...-R-IN----A--------T-D-------T---Y------DRR-------H-----------K------------ 268
08_BC.CN.06.nx2 ........IKGTY........K..IDNE..TSSG-------AT-LLED-KEAV--L--R---V-LND....-KNSSN............SSEY...-R-IN----A--------T-D-------T---Y------D-K-------R-----------K------------ 266
09_cpx.GH.96.96GH2911 .....................T..TSDG..SEVRMQ------T-EL-D-H--V-SL--RS--VS-NA......................SNNE...-R-IN----A--------T-------------------RD-E-----I-K---S-------------------- 259
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ..............................GDPRMT-----TT-EVKD-KKQ---L-----VVQ-GD......................SN--...-R-IN----A--------T----------------I---DRK-------K-I---------K------------ 255
11_cpx.CM.95.95CM_1816 KNNTTLGNS-CT-........N..STVE..GQA-M-------T-E--D-QKQ---L-----VV-LND....ND.................N--...-R-IN-XV-TVK------T-------------Y------D-K-------------------------------- 275
12_BF.AR.99.ARMA159 ..ANNATANGTQN........N..TLEE..-P-A-Q-----MT-E--D-QL-VH-L--R---V--G-......................GSET...-R-IN----T--*------WD-------T---Y-L----D-K-------Q-----------K------------ 266
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .........S-IN........S..ST-Q..GRE------Y-MT-GVGDRR--V-SL--RV--E--EG....NSNSGNS...........SSSE...-R-I-------K------T--------------------DEE-------R---S-------K------------ 267
14_BG.ES.05.X1870 .NTDVNKTNTNND........I..IGG-..-R------------AL-D-IK----L--S---TQM--........................D-...-R----------------T--------------V-------K-------K------------------------ 269
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ........................NRTI..-G----------T----T--.-D--L--S--VEA---........................--...-R-RK----I------------------T------------K-------------------------------- 255
16_A2D.KR.97.97KR004 ........................TQSP..DSNNTM----ETT-EL-D-K--VQ-L--E---VQLNS....SDSNDT............LNRQ...-R-IH-D--T----------------------------KDPE-------K---S----------A--------- 264
17_BF.AR.99.ARMA038 ......ATNSTQN........S..TLKE..-A-A-Q-----MT-EV-D-QL-VH-L--R---V--NG....SNGS...............GGE...-R-IN----T---------WD-----------Y----------------N---V-------K------------ 266
18_cpx.CU.99.CU76 .......TXA-N-........S..I#....ATE-M-----F-T-EV-X-QKQ---L--X---VS-VG....#XNS..............NYSD...-R-IN--V-T-K--------D-------------------QP-------R-----------K------------ 265
19_cpx.CU.99.CU7 .................................HM------MT-EL-D-K-QI-SL------V--GD..............................-IIN----A--------T--------------------D-E-----K-R-----------K------------ 237
20_BG.CU.99.Cu103 ........................STVT..SSED-NI---Y-T-E-KDRKKQ---L--R--VV--ND....KNSNNSN...........NYSD...-R-IN--V-A-K--------D-----------------RD-E-------K-----------K------------ 262
21_A2D.KE.99.KER2003 .........SEG-........T..QN-N..QTVDM-------T-VV-D-RKQV--L------V--N-....-DN...............T-ST...-R-IN----A----------------------------RD-R-------------------K------------ 263
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .....................S..SVEE..L-T-VT-----MT-EL-D-RREV-SL--R---VG-NG.......................NN-...FR-IN----A--------T-------------------KE-E-------N---S-------K------------ 257
23_BG.CU.03.CB118 ......TRNCTTT........N..GTVN..NSAD--------T-E--D-SK----L------M---D....KNNGSNK...........NYSD...-R-IN--V-T-K--------D-----------------RD-E-------R-----------K------------ 270
24_BG.ES.08.X2456_2 ...HVNSAGDXTV........R..IDSN..VTDDMXX---XMTXDLQD-XK---XL------XX-SD....NSNNN.............TXSN...-R-IXX-V-T-X---XX-T-D-X-------PX------KDEE--X--X-R-----H-X-X-K--X--------- 274
25_cpx.CM.02.1918LE ........NTTNN........N..STVN..NRE--------VT-EL-D-KK----L------V-L-D......................DNS-...-R-L-----T-K------T-------------------KD-N---A---------------------------- 264
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .....................R..NHTD..INR-MR-----MT-VL-D-QE-VH-L--R---VLMNG....NDSKN.............SSGE...-R-IN----A----------------------------RD-D-----L-------------K------------ 264
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .......RIHD-T........N..TS-H..TTE-L------VT-A-KD-K--LQ-L-ES--VV-MNK......................SSNT...-R-IN------K-----T--------F--------------K-----------S-------------H------ 262
28_BF.BR.99.BREPM12609 .....NATNTTGN........S..SVEA..ME--M------VT---GD-M-----L-----VV--A-....-..................NA-...-T-IN-----------------------------L--------------------------------------- 267
29_BF.BR.01.BREPM16704 .DASTQAPTTK-N........S..SW-N..-E--M------VT--RKD-MK----L-HT---VSTGE....GD.................N--...-I-IT------------I----------T-----L----D-K-----T-K------------------------ 270
31_BC.BR.04.04BR142 ........................HNGT..IV------T--MT-EL-D-GR-VH-L--R---V-LES....ES.................YED...-R-IN----A----------D-----------YV-------K-------N-----------K------------ 256
32_06A1.EE.01.EE0369 ....INGTSEGTK........N..ITVN..N-E-MT-----VT-E-ED-KKT---L-----V---EG....KNNNG.............NSSA...-I-IN--ATN-E--------------------------RD-N-------K-----------K------------ 273
33_01B.ID.07.JKT189_C ....NTVNVS-EI........A..NLGN..ITE-VR------T-EL-D-KE-A--L------VQLG-.....................SNSSK...-R-IN------K--------D-------T---Y------D-N-------K---S-------K------X----- 269
34_01B.TH.99.OUR2478P ............I........T..NGPN..ITE--R-----MT-E--D-K--V--L-----LVQ-NG......................SGGE...-R-IN------K-----I--D-------T---Y------D-N-------K---S-------K------------ 260
35_AD.AF.07.169H ......DSNTNND........S..KIED..MV---------MT-EL-D-K--VQSL-----VV---D......................DNS-...-R-IN----A--------T--------------------E-E-----S-K---S-------K------------ 266
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .....................N..VSKD..MQ---------TT-VL-D-I--VHSL--R---V---A...................SNNDSSR...-R-IN--A-A--------T-------------------KD-Q-----L-K---S-------K------------ 262
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .....#PKT-G-K........S..LDGG..-EI------Y-MT-EL-D-K--I-SL-----VV--GD......................NNET...-R-IN-------------T------Y-------------D-EY------R------------------------ 260
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ..........KTT........D..STLE..---A----T--MT-E--D-QL-VQSL------V---G....-NS................SRY...-R-IN----T-K-------WD-----------Y------DEK-------R------------------------ 260
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......TNGTHN........S..TLKE..DP-A-Q----FMT-EV-D-K--VH-L--R---V--S-....SSNS..............SSGE...-R-IN-S--A---------W------------Y------D-R-------R-----------K------------ 266
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .....TQGGDQN-........T..VLKE..-P-A-Q-----MT-EV-D-QK-VH-L--R---T--NG....EGN...............DNGT...-R-IN----A---------WD-----------Y-----KD-R-------K-----------K------------ 270
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ......XXXXXXX........X..XXXX..XXX--------VTLG-KS-M-----L--RS-VV----....NSN................S-N...-M-IX----XL------I---------------------D-K-------K------------------------ 265
43_02G.SA.03.J11223 ........................VKCE..DV-NL------VT-EL-D-KK----I-----VV---G....NSNN..............ESGD...-R-IN--V-T--------T-D------------X----KE-N-----Q-K---S-------K------------ 262
44_BF.CL.00.CH80 .....NHSDATAA........S..TLKE..-P-A-Q-----MT-EV-DRRL-VN-L--R---V--S-....NS.................SRE...-R-IN----T-K-------WD-----------Y-----KDTK-------------------K------------ 265
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .........................NGS..AVE-MR-----MT-EL-D-Q-ER-SL-----VVQ-SE.....................NNDS-...-R-IN----T-K--V---T-------------------KD-R-----L-Q---S----------------I--- 255
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .........DTQK........-..ILRE..-Q-A-Q-----MT-EV-D-QL-VH-L--R---V--GD....N..................NST...-R-IN--S-T---------WD-----------Y------D-K-------K-----------K------------ 259
47_BF.ES.08.P1942 .....................N..ASMN..NS--M-------T-QT-.GRKR---L--N--VVQLES....-KT................S--...-R-I-------------I---------------------D-Q-------K------------------------ 259
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......GNIDTT........-..KIGN..MTD-VR-----MT-VL-D-Q--VH-L------V--E-....NSNR........NNSNSSNSSEYSE-R-IK------K-----I--D-----------Y------D-N-------N---S-------K------------ 278
49_cpx.GM.03.N26677 ..ANNTNDTTPT-........P..TATS..SPI-M-------T-..GD-KK--------T--R----......................NS-D...-I-VH---T--K--------Q---------------Q--DIM-------E-----------K-------I---- 267
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ....TNSTTY-NV........S..GIGN..ITD-VR--T--TT-E--D-QK-SH-L--R---V--GT....QS................N-SE...-R-IN------K-----I--D-----------Y------D-K-------K---S-------K------------ 266
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ......KNKTIT-........K..TIGN..LTD-VR----SMT-ELQDRK--IQ-L------VQMNS...............NSNSNSSNSSKYRE-R-IN------K-----I--D-------T---X------D-N-------K---S-------X------------ 276
53_01B.MY.11.11FIR164 ......TTM-NTT........A..SIGN..ITD-V---T--MT-ALKD-X--A--L------VE-NK...............NSNSSNSSSSX...-M-XN-X----K--------D-----------Y------D-N-----L-R---S-------K------------ 273
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C.UY.01.TRA3011 --A.K-II---K-I---T-I---H--E-..----------.---.TS---..--..-QT-YA....T-EI-.-DI--------KKA-KE--QKVRN--A-H..-P......-....-..--N-T.K....H.----L--T------R-------TSS--...---Y.NT. 392
C.YE.02.02YE511 ---.--I----E-L---V-----H-KNP..-D-K------.---.-SM--..--..-QT-YA....T-SI-.-DI--------EK---D--QE-GK--K-H..-P......-....-..S-R-E.P....H.----L--TM-----R-------TSK--...-R-Y.... 394
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ---.G-II---K-L-N-VN----H--E-..-K-V---H--.---.-S---..--..-QT-YA....T-DI-.-DI---Y----KEE--K--ERVRKR-E-H..-P......-....-..K-N-T.S....-.----L--T------R-------TSK-W...DNYT.... 391
C.ZM.02.02ZM108 ---.--I---TE-L---------H-T-P..-Q-V---H--.---.-SV--..--..-Q--YA....T-EV-.-DI-A------EGL--Q--HNVSE-F--Y..-P......-....-..-MN-T.-....PAA---L--T------R-------TSK--...-RAF.NG. 411
D.CD.83.ELI ---.---I---E-L-N---N--AH--E-..-K-T-A--YQ.---.Q-TP-..-L..-QSLY-....T.RSR.SIIG---------Q-SK--Q-V-R--GTL..LN......K....T..I-K--.P....-.-------T--------------TSG--...----.NI. 395
D.CM.10.DEMD10CM009 ---.--II---E-I---V-N----FKET..-N-T-E----.---.SS-H-..--..--SLY-....T.DI-.-DI-N-Y--V-.TN-----H-V-E--GKL..LN......K....T..--K-E.P....A.A------TA-------------TSY--...-G--.I-. 388
D.CY.06.CY163 ---.D-II---E-L-N-I-N------KT..-----I----.---.DS-H-..--..-Q-LYA....TTNI-.--I-E------SGD-----Q-V-K--GKL..LN...........-..--V--.P....-.-------TKL------------TSK--...-T--.SS. 398
D.KE.97.ML415_2 ---.-DI----E-I-N---I-----KQ-..-P-T------.---.-SVH-..--..---LY-....-.ELV.-DI-----A-NGTR--D--Q-V-T--GAF..LT......K....-..E----.P....-.-------T--------------TSN--...--I-.NV. 397
D.KR.04.04KBH8 ---.K-II---E-L-N---N------V-..-P-K-E----.---.RG-H-..A-..-Q-LFA....TTNV-.-DI-R------ST---E--Q-L-K--GDL..-N......K....T..E-N--.P....-.----L--T----V---------TSG--...----.MV. 387
D.SN.90.SE365 ---.--II---E-L-N--------F-E-..-M------Y-.-K-.Q-TP-..-L..-QVLH-....T.RVK.-DI--------KER--K--Q-VVK--KDL..-N...........-..----E.P....-.-------A------R-------TSG--...----.KT. 400
D.TD.99.MN011 ---.--I----E-L---T-N------ET..IN-T-I----.---.RSVH-..--..-Q-LY-....T.NV-.-DI--------G-------QEV-R--GAA..LN......T....T..Q----.P....-.-------T--------------TSK--...DREF.NI. 390
D.TZ.01.A280 --G.--II---E-L-N-V--------ET..-K--------.---.-G---..--..-QT-F-....A.EVT.-DI-K-Y----G-E-DK--Q-V-T--GDL..LN......K....T..I-N-S.P....-.-------T--------------TSL--...-T--.IK. 396
D.UG.08.p191859 ---.--IM---E-L------------K-..IA------S-.---.QST--..--..-QV-YR....TTDI-.-DI--------KKQ--E--E-V-E--GDL..-K......K....T..-----.P....-.-------T--------------TSR--...----.TK. 395
D.YE.02.02YE516 ---.--II---E-I---I--------ET..IN-T-I----.---.QG-H-..A-..-Q-LY-....T.NV-.-DI--------GTQ-----QK--K--GKL..YN......K....T..--V--.P....-.-------T--------------TST--...TR-I.NT. 386
D.ZA.90.R1 ---.--II---E-L-N---N------A-..--------Y-.---.QNTQ-..--..-QT-YA....SRMI-.-DI--------EE--KR--Q-V-I--GNL..LN......K....T..--N-R.P....P.-------TS-------------TSG--...----.NR. 401
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---.GDII--TQ-IS--T-----H--E-..-Q--------.---.-S-H-..--..-Q--YA....T-DI-.-DI-K------KTQ-----NWVRK--ETY..-P......-....-..--A-N.-....-.----L-VTM-----R-------TSG--...-D-L.--D 392
F1.AR.02.ARE933 ---.-DII---H-IS--------H--E-..-Q--------.---.-S-HL..--..-Q--YA....T-DI-.--I-K----V-GMQ--T--ERVKA--KPL..-P......-....A..--K-N.S....-.----L--TM-----R-------TSG--...-D-..... 390
F1.BE.93.VI850 ---.-GI----Q-ISN-------H--E-..-Q--------.---.-G-HL..--..-QT-YA....T-AI-.-DI-K------GTQ-----EYVKAE-KSH..-P-.....-....T..A-K-N.-....-.----L--TM-----R------DTSG--...-D-G.... 385
F1.BR.07.07BR844 --K.QDII--CQ-IS--------H--E-..-Q--------.---.-S-YL..--..-H--HA....TENI-.-DI-K----V-GEQ--K-VQRVRE--KSY..-P......-....-..--V-N.-....-.----L--TM-----R-------TSK--...-D-D.... 399
F1.CY.08.CY222 ---.GDII---Q-IS--T-----H--E-..-Q--------.---.-S-HL..--..-Q--YA....T-AI-.-DI-K------GTQ--K-MERVRE---SY..-N......-....-..--T-N.S....-.----L--T------R-------TSE--...-NSN.... 392
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---.G-I----Q-IS--------HF-Q-..-Q---S----.---.-S-PM..--..-K--Y-....T-EI-.-DI-K-------TQ--E--ERVKE---DH..-P......-....-..--K-N.S....-.----L-VTM-----R-------TSK--...-E-E.SGN 394
F1.FI.93.FIN9363 -S-.GGII---Q-LS--------H--E-..-Q--------.---.-S---..--..-QS-YA....T-EI-.-DI-K------GEQ--K--DRVKAE-KLH..-.......-....-..--Q-N.S....-.----L--TM-----R-------TSL--...-N-V.... 393
F1.FR.96.96FR_MP411 ---.-DII---Q-IS--------H--E-..-Q--------.---.-S-HL..--..-Q--YA....T-DI-.-DIKK-Y-E-NGTQ-SK-KT-VQE---AL..-.......-....-..--K-N.-....-.----L--TM-----R------DTSG--...-ESE.... 393
F1.RO.96.BCI_R07 ---.KDII---Q-IS--T-----H--E-..-Q--------.---.RS-YL..--..-H--H-....TDRI-.-DI-K---IVNGTQ--T-VQRVQA--KAY..-Q......G....-..--T-N.P....-.----L--TM-----R-------TSG--...--ST.... 408
F1.RU.08.D88_845 ---.GDI---PX-IKN--G----H-KEA..IQ--------.---.-GVQL..A-..-A-LYA....T-AI-.-DI-K------GS--EE---XVSK---DH..VVG.....-....I..----ASP....P.P---I--T--M-----------TSK--...-H-V.--. 404
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---.-DII---E-I-S-S-N------E-..-A-----LG-.---.-S---..--..-QV-YA....T-EV-.-DI-K-F-I-NGTQ-K---TK-KE-FQNLK.IQ......-I...T..N-T-S.P....-.A---L--T-------------DTD---...-ISQ.SE. 397
F2.CM.97.CM53657 ---.GDI----E-IS---------F-R-..-A------T-.I--.RSM--..--..--V-YA....T-TVL.-DI-K-Y-T-NGTL--K--EGV-KEVQSH..LN...........-..S-T-A.P....-.----L-VT------R-------TVA--...-A-N.MT. 395
G.BE.96.DRCBL ---.KDII-S-E-IS----V---H--R-..----------.---.RSVA-..--..-Q--Y-....T-EV-.-DI-K----V-WT---E--RDVQA--Q-Y..-I......-....-..S-E-N.S....-.----L--T--------------TSG--...-NSI.LKS 396
G.CM.10.DEMG10CM008 -S-.G-IM--AE-ISKSE-V------K-..---T------.---.TSM--..--..-QV-YA....T-AI-.-DI-E-Y-SVKLQQ--E-IQNVTE--K-V..LK......-ANI.SFTN-T-T.S....A.A---L--T--------------TSR--SPL---..... 400
G.CN.08.GX_2084_08 ---.--I---TE-I--ST--------ET..I---------.---.-S---..--..-QT-YA....T-GI-.-DI-E----V-EK--YEI-QKVKIQ-GKV..-N......I....NKTN-A-N.S....-.----L--T--------------TSG--...-NSK.L-S 402
G.CU.99.Cu74 ---.K-IM---E-L-N---V------ET..I---------.---.-S--F..--..-Q--YA....T-DI-.-DI-----EVNGT---E--QKVKE--K-S..YN......KKNI.TFGN-T-E.-....-.T---L--TM---I-R-------TSK--...--SX.MX. 407
G.ES.09.X2634_2 ---.GKIM---E-I-N----------KT..ID-T------.---.-S-TL..--..-K--YA....T-GI-.-DI--------GTD-K-MIGNVTEG-K-I..--......-....-..S---Q.P....P.I---L--T--------------TSE--...--SY.L-S 403
G.GH.03.03GH175G VT-.--II-Q-E-V---S-V----F-DT..--------G-.---.RS--F..--..-Q--YA....T-DI-.--I-----IVNGE---QVIQKVKTH-E-I..YN...........-..----S.S....-.A---L--T------R-------TSR--...-NET.G-. 405

358
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2013



E
nv

H
IV-1/SIV

cpz
Proteins

HIV-1 Proteins

glycosylation NTS
* *

glycosylation NNT glycosylation NKT CD4 binding
* *

glycosylation NST
glycosylation NFT V3 V4

glycosylation NCT V3 tip glycosylation NST
CD4 binding glycosylation NNT glycosylation NST

B.FR.83.HXB2 LAE.EEVVIRSVNFTDNAKTIIVQLNTS..VEINCTRPNN.NTR.KRIRIQRGP..GRAFVT....IG.KI.GNMRQAHCNISRAKWNNTLKQIASKLREQ..FGN.....N....K..TIIFK.Q....S.SGGDPEIVTHSFNCGGEFFYCNSTQLF...NSTW.FN. 397
G.KE.93.HH8793_12_1 ---.G-II-K-E-I---T-V------ET..---T-V----.---.-S-HL..--..-Q-LYA....T-DI-.--I-----DV-GRN-S-MIEKVKAQ--KI..-N...........-..--T-D.S....-.A---L--T------R-------TSG--...-NET.... 393
G.NG.09.09NG_SC62 ---.--I---TE-SSQ-T-I------ET..I---------.--K.RS---..--..-QT-YA....Q-DI-.--I------V-A---K-MIQNVTEL-KKT..YN...........-..N-T-S.P....P.VE--L-VT------R-------T-G--...-TSG.--. 397
G.PT.x.PT3306 ---.G-IMV--E--SN----------RTNLIN-T----G-.---.RS-SF..A-..-Q-IYA....T-DI-.-DI------V-KQS-YYVIQNVTA----I..YK...........NSSN-TSE.P....Y.P---V-VT--I---R-------TSG--...--SQ.-MN 404
G.SE.93.SE6165_G6165 ---.GKIKV--E-----T-V------KT..----------.--M.----MGI--..-QT-YA....T-AI-.-DI------VTKR--KEA-QNV-AE-GKI..-N......K....SSEN-T-N.S....-.A---L--T----I-R-------TSG--...--SL.LRS 405
H.BE.93.VI991 ---V---I---K-I---T-N------EP..-Q-----TG-.---.-S---..--..-Q--YA....T-DI-.-DI-R-Y----GKQ--E--HKVIT--GSY..-D......-....-..---LQ.P....P.A---I--I--------------T-K--...----.T-. 402
H.BE.93.VI997 ---.GQ-I---K-IS--T-N-----DSP..I--T------.---.-G-HF..--..-Q--YA....T-DI-.--I------V-EE---K--Q---TQ-SKY..-V......-....R..-L---.P....H.----L-VT------R-------TSG--...--S-.TG. 400
H.CF.90.056 ---.-QII--TK-IS--T-N-----K-P..-N-T------.---.TS-HL..--..----YA....T-DI-.-DI---------TD--K--H-VVTQ-GIH..LN......-....R..--S--.P....N.----M-VR------R-------TSG--...--S-.EM. 391
H.GB.00.00GBAC4001 ---.GQ-I---K-I---T-N----F-E-..-Q--------.---.-G-H-..--..-Q--YV....T-EV-.--I--------GTQ--K--YNVVNQ--KH..-N...........-..----E.P....-.----I--TS-T-----------TSR--...----.NS. 401
J.CD.97.J_97DC_KTB147 I--.K--I-K-K-IS-----------QT..--------A-.---.-G-P-..--..-QVLYA....T-AV-.--I--------GV------HKV-EE----EH-K......-....-..--V-A.P....AN----I--MM-T-----------TSI--...--S-.DE. 401
J.CM.04.04CMU11421 KS-.GDII---E-I-N---N-L--F-ET..-N-T-F----.---.-G-HM..--..-QVLFA....TERVV.-DI-R-Y--V-S.N--RV-GTV-A---GY..-N......E...ST..--N-T.S....P.----L--M--T-----------TSS--...--S-.SS. 403
J.SE.93.SE9280_7887 I--.GDII---E-IS----N------KT..---V-Y----.---.-G-HM..--..-QVLYA....T-EI-.--I-ET-----ERD-S---RRV-T----H..-N...........-..--N-T.S....P.----I-------------L---TSK--...--S-.DK. 391
J.SE.94.SE9173_7022 V--.GDII---E-IS----N------DT..---V------.---.-G-HM..--..-QVLYA....T-EI-.-DI-K-Y-----KD-----RRV-K----H..-N...........-..--D-T.S....P.----I--T--------------TST--...--S-.DE. 393
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---.--II---EDI-K-T-N------EA..--------S-.---.-S-H-..--..----YA....T-DI-.-DI--------GGQ--K-VN-VKKE-GKH..-N...........-..----Q.P....-.-----QVTR-I---R---S--DT-DTV...DD-E.E.. 401
K.CM.96.96CM_MP535 ---.--II---E-I---T-N------ET..-Q--------.---.-S-HM..--..-K--Y-....T-DI-.-DI--------GE---M--SRVKE--K-H..-K......-....G..--T--.P....PNP------L--M---A-------T-K--...-E-G.... 396
01_AE.AF.07.569M ---.--II-S-K-L-N--N----H--K-..--------S-.---.TSV--..--..-QV-YG....T-DI-.-DP-K-Y-Q-NGTN--KA---VTG--K-H..-Q......-....-..--N-Q.P....H.-------T--H---R-------T-R--...-N-C.IK. 399
01_AE.CN.09.1119 ---.--II---E-L-N-------H--E-..---S----F-.---.TS-N-..--..----YR....T-DIT.-DI-R-Y-E-NGT---E---RV-K--K-H..-K......-....-..--K-Q.P....P.L---L--TM-H---R-------T-K--...----.IG. 400
01_AE.HK.04.HK001 ---.--II---E---N-------H--E-..-Q-T----S-.---.ESV--..--..-QV-YR....T-EIT.-DI-K-Y-Q-NAT--EKV---V-K-----..-N......K....T..N-R-Q.P....H.----L--TM-H---K-------T----...D-S-.NT. 396
01_AE.JP.x.DR0492 ---.--II---E-L-N-------H--K-..--------FK.S--.T-TS-..-Q..-QVLYK....T-NIY.-DI-K-Y-E-NGT---E----VTE--K-H..-N......-....-..----Q.P....P.----L-VTM-H---R-------TSK--.....--.PG. 405
01_AE.TH.04.BKM ---.--I----E-L-N-V-----H--K-..--------S-.---.-S-T-..--..-QM-YR....T-EI-.-DI-K-Y-E-NGTE--E--R-V-V--K-H..-N...........-..-----.P....P.----L--TM-H---K-------T----...----.VG. 397
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --K.G-II-K-E-I-N-------H--E-..-Q------S-.---.TS-H-..--..-Q--YK....T-EI-.-DI-K-Y--V-KTE--K--D-VIE---RH..-NKS.........-..E-E--.S....P.----L--TM-H---R-------TS---...-INF.VR. 400
01_AE.TH.90.CM240 ---.--II---EDL-N-------H--K-..--------S-.---.TS-T-..--..--V-YR....T-DI-.--I-K-Y-E-NGT---KV---VTE--K-H..-N...........-..----Q.P....P.----L--TM-H---R-------T-K--...-N-C.LG. 397
01_AE.VN.98.98VNND15 ---.--II---E-L-N-------H--K-..--------S-.---.I-MTM..--..-HV-YR....T-DI-.--I-K-Y-E-NGTT--KV---VTG--K-H..-N......-....-..-----.P....P.----L--T--H---R-------T-K--...-D-C.IK. 400
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ---.--I----E-I------------NT..-N-T-M----.---.ESV--..--..-Q--YA....T-EI-.-DI------V--T--DR--EKV-KQ-HKY..-N...........-..----A.N....H.----L--T--------------T-E--...-K-F.ND. 412
02_AG.ES.06.P1261 ---.KDI----E-I-N---------KDP..-K------A-.---.-SM--..--..-QT-YA....T-DIT.--I-R----V---E-----QKV-A----H..-RD.....-....T..----A.N....-.----V--T--------------T-N--...----.EK. 394
02_AG.FR.91.DJ263 ---.-------E-I-N---N-----VAP..-R---P----.---.-SV--..--..-QT-YA....T-DI-.-DI------V--SE--R--Q-V-TQ--KH..-N...........-..----A.N....-.----I--T--------------TSE--...----.NS. 402
02_AG.GH.03.03GH181AG ---.GDIM---E-I---T-N------ET..-R---S--G-.---.QSV--..--..-QT-YA....R-DI-.-DI------V-KKE--A--RKV-E---QH..-S-.....D....T..--N-T.N....H.----L--T--T---R------YTSD--...----.P-. 397
02_AG.LR.x.POC44951 ---.KKI----E-I-N---------DKP..-R--------.---.-SV--..--..-QT-YA....T-DI-.-DI---Y--V--TE--T--QKV-TR---S..L--.....-....H..----T.N....H.----L--I--------------TSI--...----.D-. 389
02_AG.NG.x.IBNG ---.G------E-I-N---------ANP..-K--------.---.-GVH-..--..-Q--YA....T-DI-.-DI------V-KTE--K--H-VVTQ-KTY..-K......-....T..----A.N....P.L---V--T--------------TSK--...----.D-. 392
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---.GDI----E-ISN----------KP..-W------S-.---.-SV--..--..-QT-Y-....T-AV-.-DI------V--E---S--QKVVT--GKH..-N......S....S..K---T.N....-.----L--T--------------TAE--...----.AS. 389
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---.-------E-ISN---I-----ASP..-K---S----.---.TGV--..--..-QT-YA....TDGI-.-DI-K----V-K-E--D--RKV-TQ--KK..I-E.....-....-..I---A.N....-.----L--T--M-----------TSE--...--S-.N-. 391
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---.G--T---E-L-----V------E-..-A--------.---.-GVH-..--..-Q--YA....T-DI-.-DI---Y--V-G-G--KA-QKVVTQ-QKH..-Q......-....T..----A.N....H.----L--TS-T-----------TSA--...--I-.NS. 399
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---.-------------T-------KEP..----------.---.-G-H-..--..----YA....T-DIT.-DI--------IT---------VI---K-..--......-....-..--V-N.-....-.--------M-------------T-K--...----.NG. 386
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --T.-------K-I---T-N-----AKA..-K------G-.---.-SVH-..--..-LTWYA....T-EI-.-DI--------GND--D---V-SEE-KRL..-P......-....-..--K-A.P....P.V---L--T------K-------T-P--...---H.MQ. 400
05_DF.BE.x.VI1310 --K.-GII---Q-IS----N---H--E-..-H--------.---.-S-HL..--..-Q--YA....T-DI-.-DI-K----V--EQ--K--I-V-KE-QSH..-P......-....-..--K-N.S....-.----L--TM-----R------DTSK--...-A-V.--. 399
06_cpx.AU.96.BFP90 ---.GNIT-KTE-I---T-N------QP..---R----G-.---.-S-SF..--..-Q--IA....T-DI-.-DI------V---N-TDI-GEVKV--E-V..-N......-....T..H-T--.S....-.A---L--T--------------TSN--...-TSD.LF. 406
07_BC.CN.98.98CN009 ---.--II---E-L-N-V-----H--Q-..---V----G-.---.-S---..--..-QT-YA....T-EI-.-DI--------ED---K--QGVSE--A-H..-Q......-....-..--K-A.S....-.----L--T------R-------TSG--...-G-Y.... 397
08_BC.CN.06.nx2 ---.K-II---E-L-N-V-----H--E-..---V------.---.-S---..--..-QT-YA....T-EI-.-DI--------G.--REM-HRVSK--A-H..-P......-....-..--N-T.S....-.----L--T------R-------TSK--...---Y.MS. 396
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---.-DII---E-I-N-V-V-----ADP..-T-D-V-TG-.---.TSV--..--..-QT-YA....T-DI-.-DI-KV--Q-NGT---EI-GKV-E--KGH..-N......-....-..----R.P....-.----V--T-------------DTSG--...-N--.NG. 390
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---.--II---E-L-----N------E-..-T---V----.---.RS---..--..-QT-YA....T.DI-.--I---YY---GTE--K--Q-V-K--GDL..-N......R....P..-----.P....-.-------T--T-----------TSE--...----.TS. 385
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---.G--R---K-I----------FDSP..-H--------.---.-S---..--..-Q--YA....T-AI-.-DI-----V-NATI------RVVEQ--QIEI-N......K....T..----N.S....-.----L-TT--------------TSK--...----.NS. 408
12_BF.AR.99.ARMA159 ---.-DII---Q-IS--T-----H--E-..-Q--------.---.-S-QL..--..----YA....T-DI-.-DI-K----V-G-Q-SK-VE-VKA---S-..-.......-....-..--K-N.S....-.-------TM-----R-------TSG--...-D-..... 393
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---.G-IK--AK--S--VGN-----A-P..-R--------.---.-S---..--..-Q--YA....T-DI-.-DI---------Q------Q-V-AQ--KY..LKD.....-....T..----A.N....P.----L-VT--------------TSA--...----.E-. 399
14_BG.ES.05.X1870 ---.--I----K-----T-------KDP..----------.---.---TM..--..--VLY-....T-XI-.-DX-K------KE------G--VE-----..-K......-....-..--V-N.R....-.--------M-------------T----...----.SSA 401
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---.---I---S---N---I------E-..----------.---.-S-H-..--..--SWY-....T-EI-.-DI------L-ST--G---N--TE-----..--......-....-..--V-N.-....P.-------IV-------------TS---...----.-Q. 386
16_A2D.KR.97.97KR004 ---GNKTI---A-I---T-N----FTKP..-Q------DV.GQ-.RSV--..--..----Y-RQTYTRQAK.-DI---Q----SRQ--D--QKV-EQ--KY..-S......-....-..----T.N....-.----I--T---V---------DTSG--...----.PA. 400
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24_BG.ES.08.X2456_2 ---.KK-M---E--AN---V------E-..IV------G-.---.RSXG-..--..----Y-....T-DI-.-DI-----IVNGT--GEMINKVKAE-SKK..YN......T....TTAN-T-S.P....H.----L--T------R-------TSN--...--S..... 404
25_cpx.CM.02.1918LE ---.--I----E-I-N---N-L-H--E-..-M--------.---.-S-H-..--..-Q--YA....T-DI-.-DI---------SQ--K--QGVVAQ--KH..-K......-...TI..--S-N.S....-.----L-VT--I-----------TSS--...--S-.T-. 396
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27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---.--II-K-E-L---T-----H--E-..-K------F-.---.-SVSL..--..-SVWYR....P-EV-.-DI---Y---N-KE--G--YKVVAQ-GRH..LN......-...MS..--N-QPP....P.----I--T--T----------DTKE--...----.NK. 395
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33_01B.ID.07.JKT189_C ---.--II---E-L---------H--K-..-V------S-.---.TS-P-..--..-QV-YR....R-DI-.-DI-K-Y-EVNETN-YKV---VTE--K-H..-N...........N..--V-E.P....-.----L--TM-H---R-------T-R--...-N-C.L.. 398
34_01B.TH.99.OUR2478P ---.--II---E-I-N-------H--K-..--------S-.---.TSVH-..--..-Q--YK....--DI-.-DI---Y-E-NGT---E----V-G---KH..-N...........-..--S--.P....P.----L--TM-H---R-------T-K--...----.PE. 390
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B.FR.83.HXB2 .S...TWST.....EGSNNT......EGSDT...IT.LPCRIKQIINMWQKVGKAMYAPPISGQIRCSSNITGLLLTRDGG.....NSN.........NE.SEIFRPGGGDMRDNWRSELYKYKVVKIEPLGVAPTKAKRRVV..Q....REKRA.V...G.IGALFLG. 521
A1.AU.03.PS1044_Day0 TD.........QLNSTEDS-......ALNE-...-I.-------V-----TP-Q-------R-A---E------I------.....-D-T........ST.N-T----------------------R-----I---T------..-....-----.-...-.---V-I-. 528
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 T-............NT-QG-......NNNS-...--.-------FV----R--Q-------K-K-Q-I-------------.....KGKS........-I.T-----E--N-K------------------------------..E....-----.-...-.L--V---. 512
A1.ES.06.X2110 ST........WNANTSIQES......NST-N...--.-Q--------L--RA---I-----Q-A-Q-I------I------.....-NGT........-N.T---------------------------------SR------..G....-----.-...T.---V---. 518
A1.IT.02.60000 NN.............TISTN......SAEEN...--.-------------R--Q-I-----A-X-E-X-------------.....GG-S........SI.N-T--------------------------I-----R------..E....-----.I...-.L--A---. 525
A1.KE.06.06KECst_001 GT.....WNNTNMQ-SNSTK......SENG-...--.-------------RT-Q-------R-V---E------I----SV.....-NS.........KD.N-T-----------------------V--------T-R----..G....-----.-...-.---V---. 536
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A1.RW.07.pR463F NG......IGSGNDTVNATR......SEN--...-N.-------------RA-Q-------Q-V---D-------------.....RG-D........-N.T-V------N-K-----------------------R-R----..E....-G---.-...-.---V-I-. 515
A1.SE.95.SE8538 NA..........SEPM--S-......-SN--...--.-Q---R-------RA---I-----P-I-K-V------I------.....SN-.........ST.N-T---------------------------------------..E....-----.I...-.---V-I-. 519
A1.TZ.01.A341 NN............MQES-D......TSNG-...--.---------R---R--Q-------E-V---E------I------.....-N-.........SA.N-T-------I------------------------R------..E....-----.-...-.---V---. 511
A1.UA.01.01UADN139 NG............TIT-S-......-T-EN...--.-------------R--Q-------R-N-S-V-------------.....TN..........SS.T-T---T------------------E---I------------..E....-----II...-.L--A---. 519
A1.UG.07.p191845 SK........ENGTRMQ-K-......DSNG-...--.-Q-----------RT-Q-------Q-V-K-A-------------.....DNKNNSTNSTNQ-N.T-----I-----N----------------------T-R----..G....-----.-L..-GL--V---. 538
A1.ZA.04.04ZASK162B1 TA.........WNETTW--I......NSNGS...--.-Q------L----R--Q-------P-E---E------I------.....LELNN.......TN.N-T---------------------I----------R------..E....-----.-...-.L--V---. 524
A2.CD.97.97CDKTB48 GT............NKQ-Y-......-SN--...--.-Q-----------R--R-------A-V-K-T-----MI------.....KN..........SI.N-T----------------------------I---E-R----..-....-----.-...-.L--V---. 508
A2.CM.01.01CM_1445MV GN......STWKKNDSVSER......-SN-N...--.-Q-K---------R--R-------A-V-K-I-----MI------.....KR-D........SS.--T----------------------------I-----R----..E....-----.-...-.L--A---. 520
A2.CY.94.94CY017_41 NG.........TWNGPYTPN......NTNGS...-I.-------------R--R-------A-I-K-T-----II------.....-N..........GT.N-T-----------------------L--------R------..E....-----.-...-.L--V---. 523
B.AR.04.04AR143170 N-...--NN....T..DTEG......NSTEP...--.----------R--E----------E---S--------------S.....SN-.........S-.-------------------------------I----------..-....-----.-...-TM--M---. 513
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B.BO.09.DEMB09BO001 ND...NITN........-TN......SNDSD...--.----------R--E----------Q-----------M-------.....HG-..E..T...-N.T-V----------------------R----------------..-....-----.I...-.---V---. 517
B.BR.06.06BR1119 NN...--LQ........---......WING-...--.-----R--V-R--E--R-------A-I-N-V------I-----N.....ITTNSTYSE...-N.T------------------------T---V-I---E-R----..-....-----.-...-T---M---. 528
B.CA.07.502_1191_03 NE.............TR-E-......IDNS-...--.IQ-K---L-----G--R-------R-N-S---------------.....-NGT........-G.T-T---E--N-K----N--------------I-----R----..-....--R--.A...-.L----I-. 527
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ND...-TKS.........-N......T-P-N...--.----------R--E------------LV--V-------------.....TD..........-T.T--------N-K-------------------I----------..-....-----.I...T.---M---. 518
B.CN.10.DEMB10CN002 DG...-DGN........VTG......GSN--...--.-Q---R----R--E----------R-V-N-T--------V----.....IN-.........ST.N-T----------------------RL--------E---I--..-....-----.-...-.L--M---. 523
B.CO.01.PCM001 N-...--NG......TITEN......SNNTN...--.---K---------R----------R-V---V-------------.....-NDT........-N.N-T------N--------------------------------..-....-----.-...T.L--M---. 515
B.CU.99.Cu19 NN...NI-G....Q..N-.........TEAN...--.--------V-L--E----------K---S---------------.....-NG.....T...-N.T-T---------------------------------------..-....-----.-...-MV--M---. 528
B.CY.09.CY266 DD..........TWNSTQQS......G-NK-...--.-S--------R--E----I-----K-I-K-T-------------.....-N-ES.......DT.T-T----------------------R-----I----------..-....-----.-...-.L------. 525
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 TW...-LND....TR-----......N-TGY...-I.----L--F-----R--------------N-T-H-----------.....-N-.....S...EP.TQ----------------------------------------..-....-----.-...-.L--M---. 539
B.DK.07.PMVL_011 .....-LKN....TT-----......GNN--...-I.-------------E----------E-L-N-V------I------.....K-S.........--.N-T---I--N---------------R---------A------..-....-----.-...-.---V---. 544
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B.FR.83.HXB2 FLGAAGSTMGAASMTLTVQARQLLSGIVQQQNNLLRAIEAQQHLLQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNASWS.NK.........S.L...EQIWNHTTWMEWDREINNYTSLIHSLIEESQNQQEKNEQELLELDKWASLWNWFNITN 677
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------------I-----------------S-----------M-K------------V--L-----------------------N----NT--.--.........N.K...SE--DKM--LQ--K--S---QI-YN------T---I------A-----N-----D-SQ 684
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -------------I---A-------------S-------------K------------V-------Q------------------N----S---.--.........-.Q...-D--GNM--LQ-EK--S----I-YE-L------------D--A-------------S- 668
A1.ES.06.X2110 -------------L-----------------S---Q---------K------------V--L------------------I--P------YT--N--.........-.Y...DE--KNM--LQ--K-XSS--DQ-YN---K------I---D--A-----D-----D-SK 675
A1.IT.02.60000 -------------L-----------------S----------Q--X------------V--------------------------S---XS---.--.........-.H...DD---NL---Q-XK------NI-YN---Q-XS-------D--A-----------D--- 681
A1.KE.06.06KECst_001 -------------------------------S-------------K------------V-------R------------------N----S---.--.........-.Q...-E--DNM--LQ--K--D---QF-YD-L------------D--A-----G-----S-S- 692
A1.RU.11.11RU6950 -------------I-----------------S-------------K------------V-------R------------------S----S---.--.........-.R...QE--DNM---Q--K-VF---N--YE-L------------D--A----T------D-S- 677
A1.RW.07.pR463F -------------I-----------------S-------------R------------V-------R------L-----------N----S--N.--.........-.Y...SE--DSM--LQ--K-------I-Y---------------D--A-----T-----D--- 671
A1.SE.95.SE8538 -------------I-----------X-----S-------------K------------V--------------------------N----S---.--.........-.Q...SE--DNM--LQ--K--S---QT-YR--------------D--A-----------D-SR 675
A1.TZ.01.A341 -------------I-----------------S----------Q--K------------V-------R------------------N----S---.--.........-.Y...DD--QNM--LQ--K--S---DI-Y---------------D--A-----N-----D-SK 667
A1.UA.01.01UADN139 --S----------L-----------------S-------------R------------V--------------------------N----SN--.S-.........-.H...DE---NM---Q--K-VI---NI-YG---K----------D--A--------S--D-S- 675
A1.UG.07.p191845 -------------I-----------------S-------------K------------V-------R----------------P-N----S---.--.........T.M...SE--DNM--LQ--K--S---NI-YN--------------D--A-----------D-SK 694
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------I-----------------S-------------K------------V---------------------I----T----S---.--.........-.Y...DD--DNM---Q-EK--G---E--Y--L----V----------A-----------D-SR 680
A2.CD.97.97CDKTB48 -------------I----------T------S---K------QM-R------------V--L----Q----------------A-D-R--S---.--.........T.Q...----KNM--LQ--K--ST--DI-YM-L------------D--A-----N-----D--R 664
A2.CM.01.01CM_1445MV -------------I-----------------S---K------Q--K------------V--I----Q------L-----------T----S---.--.........N.Q...S---DNM--L---K--S---ET-YK-L-D----------DV-A-----N-----S--- 676
A2.CY.94.94CY017_41 -------------L-----------------S---Q---------K------------V------------------------A-T----T---.--.........-.Q...DE--DNM--LQ--K--S---NI-YR-L------------D--A-----D--S----SH 679
B.AR.04.04AR143170 --S----------V------------------------D----M--------------V-------S--RF--M-----------T--------.--.........-.-...KG--DNM-----E---D---D--YT-L---------------------N-----D--- 669
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------V------------------------------F-------------V-----------------------------------.--.........X.Q...XE--ENM---X-E---D---EV-YT-L-X--I-------D-X---X--------S--- 676
B.BO.09.DEMB09BO001 ----------------------------------------------------------V--------------------------T----D---N--.........-.-...DY---NM-----E---D-H-NY-YT---KA---------------Q--------S-S- 674
B.BR.06.06BR1119 -------------L-------I---------------------M--------------V--------------------------N----T---.--.........-.-...GE--DNM---Q-EK--DK--NS-YN-L-D----------D--A----TN-----S-S- 684
B.CA.07.502_1191_03 --S----------L-----------------------------M--------------V-------R------L------I----S-T--ST--.--.........-.-...DE--KNM---Q-EK--D---DI-YT-L-K----------------------S--D--- 683
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ---------------------L------------------------------------V----A--------------------------T---.--.........-.-...DR---NM----------------Y---------------D--------------S--- 674
B.CN.10.DEMB10CN002 -------------I--M-------T------S-----------M--------------V-------Q--R---------------T--------.--.........-.-...ND---NM---Q-EK--D---G--Y-------I------L---K--Q--------D--R 679
B.CO.01.PCM001 -------------I--------------------------------------------V--------------------------T--------.--.........-.-...DM---NM---D-EK--D---G--YT-------------K------------T--D--- 671
B.CU.99.Cu19 ------------A------T--------------------------------------V--------------------------T--------.--.........-.-...DK---NM---Q-EK--D----I-YN----------------------SN-----D--K 684
B.CY.09.CY266 -------------L-----------------------------M--------------V-------Q---------------------------.--.........-.-...SA---NM------K------QI-YN---Q--T----------------N--S--D--- 681
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 -------------VM-------------------------------------------L--------------------------T--------.--.........-.-...DM---NM---Q-E-------G--YN-------------L--------D------D--K 695
B.DK.07.PMVL_011 ----------------------------------------------------------L-------R---------------------------.--.........N.-...T---DNM---Q-EK--D------Y--L--------Q-----------D------S--- 700
B.DO.05.05DO_160884 ----------------------------------------------------------V-------------------------------T---.-R.........-.R...DY--ENM-----EK--D---EI-YQ---I----------------Q--------S--Q 663
B.ES.09.P2149_3 -------------V----------------------------------------------------Q-----------------------T---.-R.........-.Q...SD---NM-----E---D------YT---K--I----------Q--N--------S--- 666
B.FR.08.DEMB08FR002 -------------I---A-----------------K--D----M--------------V-------R------------R----------N---.-NR........-.V...D---DNM---Q-E---D---GV-YR-L---------------------------D--R 695
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------------L------------------------------------V-------R------------------S----S---.--.........-.-...DM--GNM---Q-EK--D---D--Y--L-D--I--D---K---------N-----D-S- 678
B.HT.05.05HT_129389 -------------IA--A----------------------------------------V-------Q------L------R----T----T---.--.........-.-...DY--QNM---Q-E---S---G--Y-------I--D-------Q-----------D-S- 683
B.JM.05.05JM_KJ108 -------------L---------------------K----------------------V-------R------------------S--------.--.........-.V...DR--GNM-----E---D---D--YN-LM----------K---------------D--- 675
B.JP.05.DR6538 -------------V---------------------K----------------------V--M----R-----------------------T---.--.........-.-...GD--DNM---Q-E---D---N--YT-L---------------------------D--R 685
B.KR.07.07KYY4 -------------L-------L--------------------R---------------V-------Q--R---------------N----T---.--.........-.Q...DE--ENM-------------Q--YT-L-A--I-------------S--------D-S- 676
B.NL.00.671_00T36 --------------A-------------------------------------------V--I----Q------------------T--------.--.........-.-...D---ENM---Q-E---D------YT---D--K----------A--T--------S--- 676
B.PE.07.502_2649_wg8 -------------L--------------------------------------------V-------Q------M-----------T----T---.--.........-.-...D----NM-----EK--D---GI-YN------T------L---K-NQ--------D-S- 669
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------L-----------------------------M--------------V-------------------------------T---.--.........-.M...-Y--QNM---Q-E---D---DI-YN--------------D--A--------S--D--S 673
B.RU.11.11RU21n -------------I----------A-----------------------------------------------------------------T---.--.........-.-...DD---N------E---D---EV-Y----QT------------A--------S--D--- 663
B.TH.07.AA040a_WG11 -------------I-----------------R-----------M--------------V-------------------------------D---.--.........-.-...DK---NM-----E-------KE-YT-------------L---------------D--- 671
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------------------L------------------------------------V-------R----------------H------G---.--.........-.-...SN--ENM-------------N--YT-L--------------------S------D--K 681
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------------L-----------------------------M--------------V-------R----------------N-N----I---.--.........T.Y...DE---NM---Q-E---D---DH-YN-L-K----------D--------------D--- 667
B.UA.01.01UAKV167 -------------I--------------------------------------------V-------G----------A-------T-----T--.--.........T.-...K---DNM-----E-------DI-YN---Q-------------------------S--- 686
B.US.11.ES38 -------------V--------------------------------------------V--------------L----------------N---K--.........T.-...GE--DNM--IQ-EK--D---DI-Y--L--A-T--DI--------------------S- 683
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------------L-----------------------------M-----------------------------------------N----T---.-R.........-.-...DN--GNM-------------N--YN--------------D--A--------D--D-S- 688
B.VE.10.DEMB10VE001 ---------------------L--T----X----------------------------V--L----Q------------------N----T---.--.........T.I...GE---NM--QQ-EK--D---E--Y--L-T------L------K--T----------S- 684
B.YE.02.02YE507 -------------I-----------------S-----V--------------------V-------R------L-----------T----TT--.-R.........-.-...DH--QNM---Q-E---D---G--YT-L---------------A--E--------D-SK 682
C.AR.01.ARG4006 -------------I-----------------S-----------M------------T-V--L----R------------------N----S---.--.........-.-...DN--DNM---Q---------DT-YR-L--------Q--KD--A----QN-------S- 677
C.BR.07.DEMC07BR003 I------------------------------S-----------M--------------V--I---------------------P------T---.--.........-.Q...QE--DNM---Q---------DT-YR-L------------D--A----QN-----G-S- 700
C.BW.00.00BW07621 -------------I--M--------------------------M------------T-V--I--------------------------------.--.........-.E...GD---NM---Q-----S---NT-YR-L-N--I---Q--KD--A--S-KN--S--D-S- 664
C.CN.98.YNRL9840 -------------I---A-------------S---M--------------------T-V--I----------------------------S---.D-.........-.Q...DD--GNM---Q-----S---DT-YR-L--------E--KD--A--S-KN--S------ 682
C.CY.09.CY260 -------------L-----------------S---K----------------------V--I-----------------------T----I---.--.........-.K...D---DNM---Q--K--S---DT-YR-L------------D--A--S-N---------K 673
C.ES.07.X2118_2 -----X-------I-----------------S---K-------M------------T-V--I-----------L----------------S---.--.........-.K...TD--DNM---Q---------DX-YQ-L----T---Q--KD--A--S-KN----XD--K 663
C.ET.02.02ET_288 -------------I-----------------S-----------M-----------RT-V--I----Q----------------P-T----S---.--.........-.Q...-E--ENM---Q-----S----T-YR-L-V----------D--A----KD--S--S--Q 671
C.GE.03.03GEMZ033 -------------I--------V--------------------M--------------V--I----Q------L----------SF----ST--.--.........-.Q...TD--ENM---Q-----S---GT-YQ-L-DA-S------KD--A--S-N------S-S- 679
C.IL.98.98IS002 -------------I-----------------------------M------------T-V--I--------F-------------------S---.--.........-.Q...AE--DNM---Q-----S---DI-YR-L-V------E--KD--A--N-NI--S------ 665
C.IN.03.D24 -------------I-----------------S-----------I------------T-V-SI----R-----------R-----------S---.--.........-.-...DD--ENM---Q--K------G--Y--L-K--I---Q--KD--A--S-KN--S--D-S- 689
C.KE.00.KER2010 -------------I-----------------S-----------M--------------V--I-----------------------N----S---.--.........-.Q...TD---NL---Q--K------DT-YR-L----S---R--KD--A--S-NN-----D--R 676
C.MM.99.mIDU101_3 --------------A----------------S-----------M--------------V--I----------------------------S---.--.........-.Q...-E---NM------K------DT-YR-L-D------R--KD--A--S-KN--------- 679
C.MW.93.93MW_965 -------------I-----------------S-----------M--------------V--I----R------M----------------S---.--.........T.Y...ND--DNM---Q-----S---DT-YR-L-D------R--KD--A--S-NN--------- 666
C.SN.90.90SE_364 -------------I-----------------S-----------M------------T-V--I------------------I---------T---.--.........-.-...-D--DNM---Q----------I-Y--L-----------KD--A--S-NN--------K 662
C.SO.89.89SM_145 -------------I-----------------S-----------M-----------R--V--I----E-----------------------S---.-X.........T.Q...-E--ENL---Q--K--S---DT-YR-L-V---------KD--A--S-G------D--K 675
C.TZ.02.CO178 -------------I---A----V--------S--------------------------V--I----------------------------S---.--.........-.Q...TE--GNM---Q-----S----A-YR-L-D--I---E--KD--A--S-NT-----D-SS 683
C.US.98.98US_MSC3018 -------------I------K----------S-----------M------------T-V--I----------------------------S---.-R.........-.Q...-D--GNM---Q---------GT-YR-L-----------KD--A--S-KN-----D--- 659
C.UY.01.TRA3011 -------------I-----------------S---K-------M------------T-V--I----------------------------S---.--.........-.E...-D---NL---Q--K--S----T-YR-L-D---------KD--A----QN--T--D--K 672
C.YE.02.02YE511 --S----------I-----------------S------------------------T-V--I--------------------------------.--.........-.Q...GD--DNM---Q-----S---GI-YK-L--------E--KD--AS-S-NN--------- 676
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -------------I-----------------S-----------M--------------V--L----Q---------------------------.--.........-.-...DD--KNM---Q---------YT-YR-L----T---Q--KD--A----QN--S------ 667
C.ZM.02.02ZM108 -------------L-----------------S-----------M--------------V--I----------------------------S---.-R.........-.Q...-E--DNM---Q--K-VS--SDT-YK-L-A------Q--KD--A--S-----S------ 693
D.CD.83.ELI -----------R-V---------M--------------------------------------------------------H----N----S---.-R.........-.-...NE--QNM-----E---D---G--Y-------T------K---------------S--Q 674
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------I---------------------------------------L--------------------------H----N----S---.-R.........-.-...ND--GNM---Q-E---DK--GV-YN---D--I------K---------------S--Q 665
D.CY.06.CY163 -------------IA--A----V---------------------------------------------------------H----N-A--ST--R--.........-.-...NE--DNM---Q-E---E---GV-YT-L----L---R--KD----------R---D-SK 679
D.KE.97.ML415_2 -------------V--------------------------------------------V----S---------L-----------T----S---.--.........-.Q...-E---NM---Q-E---D---D--YT---K------Q--H---K-----------S--Q 679
D.KR.04.04KBH8 -------------V--------------------------------------------V--L-----------------------T----S---.-R.........-.V...DT--DNM---Q-E---D---GI-YD-L-----------KD--------------S--R 663
D.SN.90.SE365 --------------A---------------------------------------------------R------------RH----N----S---.--.........-.-...TE--QNM-----E---D---G--Y-------T----------A-----------D--- 671
D.TD.99.MN011 -------------V--------------------------------------------L---------------------H----T----S---.-R.........-.-...ND--QNM---Q-EK--E---GV-YN------I------K-----------------SQ 666
D.TZ.01.A280 -------------L--------------------------------------------V----S----------------H---------S---.--.........-.-...DD---NM-----EK--D---GV-Y-------V------K---------------S--K 673
D.UG.08.p191859 ---T---------L--------------------------------------------V---------------------H----N----S---.-R.........-.-...DY---NM-----EK--D---GV-Y-------L---R--KD--------------A-S- 675
D.YE.02.02YE516 -------------V-------------------------------------------------Q----------------H----S----S---.-R.........-.-...DA--QNM-----EK--D---G--YA-L----I--D---K---------------S-SQ 667
D.ZA.90.R1 -------------V--------------------------------------------V-------R-------------H----T---DPE--.--.........T.Y...DE--GNM-----E---D---GY-YT------V------K------------------- 679
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---T---------I--------------------------------------------V--------------------------N----S---.--.........-.Q...-E--GNM-----EK--S--S-T-YR---Q------I--K---A-----------D-SH 666
F1.AR.02.ARE933 --A---G------I-----------------------------M--------------L-------R------L-----------T----S---.--.........T.Q...KE--ENM-----EK--S--SNE-YR----A------------A-----------S--- 666
F1.BE.93.VI850 ---T---#-----I--------------------------------------------V--------------------------N----S---.--.........-.Q...-E---NM-----EK--S--SNI-YK-----------------A-----------D-S- 652
F1.BR.07.07BR844 --S----------I-----T----A------S--------------------------V-------Q---F--L------R----N----S---.--.........-.Y...-T--DNM-----E---S--SGE-YR--A--------------A----TN--------- 670
F1.CY.08.CY222 -------------L---------------------K----------------------V--------------------------N----S---.-R.........-.Q...-D--KNM---D-EK--D---DT-YR-L-Q------Q--K---A-----------D-S- 665
F1.ES.11.DEMF110ES001 --ST---------I-----------------------------M--------------V--------------L-----------S----T---.--.........-.-...D---DNM---Q-EK--S--SNE-YR--DQ-------------A----T--------S- 665
F1.FI.93.FIN9363 --S----------L---------------------Q-------M--------------V--------------L-----------N----S---.--.........-.Q...DE---NM---Q-EK--S--SKT-YM---K--S---R-----------D---S--D--- 663
F1.FR.96.96FR_MP411 -------NI----I--------------------------------------------V--------------------------N----T---.--.........-.H...DE---NM---Q-EK-----SNT-YR-----------------A--------S--D-S- 664
F1.RO.96.BCI_R07 -------------I---------------------K----------------------V--------------------------N----S---.--.........-.Q...D---DNM------K--S--SNI-YN-L-Q--I----------A--------T--D--K 684
F1.RU.08.D88_845 -------------I-----------------------------M--------------V-------Q--R-----------F---N----S---.--.........T.Y...DE---NM---Q-EK--S-HSET-YR-L----S--DR--K------------S--D-S- 683
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---T---------I-----V-----------S-----------M--------------L-----F--------L-----------S----S---.--.........-.Y...-E--DNM---Q-EK--S---ET-Y----NA---------D--A----D------A--H 668
F2.CM.97.CM53657 -----------------------------------K-------------------------------------------------N----S---.--.........-.Q...NE--ENM---Q-EK--S---GT-YK---NA---------D--A----DN--S--T--- 670
G.BE.96.DRCBL ---T---------I-----V-----------S-----------------------R--V--L-----------------------N----T---.--.........-.Y...NE--ENM--I--E---D---YH-Y----Q--I-------D--A--Q-----S--S-S- 668
G.CM.10.DEMG10CM008 -------------I-----V--------------------------------------V------------------------P-N----T---.--.........G.Y...DE--ENM--------VS---QQ-Y----K-------------A-----------D-S- 668
G.CN.08.GX_2084_08 ---T---------L-----V-----------S--------------------------V--------------------------N----T---.--.........-.Y...SD--DKM--IQ-E--VS---QH-Y---------------D--A-----------D--K 673
G.CU.99.Cu74 -------------I-----V-----------S--------------------------V--------------L-----------N--------.--.........-.V...DE--GNM--I--E-------AQ-Y---------------D--A--------T--D-S- 679
G.ES.09.X2634_2 -X-----------I-----V-----------S-----------M--------------V--L----R------------------N----T---.--.........-.Y...DD--DNM--VQ-E-------QQ-YT-L------------D--A--T--------Q-SQ 672
G.GH.03.03GH175G -------------I-----V-----------S-----------M--------------V-------R------------------N----T---.--.........T.Y...NE--DNM--IQ-EK------KQ-Y------------------A--------S--D--K 676
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B.FR.83.HXB2 FLGAAGSTMGAASMTLTVQARQLLSGIVQQQNNLLRAIEAQQHLLQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNASWS.NK.........S.L...EQIWNHTTWMEWDREINNYTSLIHSLIEESQNQQEKNEQELLELDKWASLWNWFNITN 677
G.KE.93.HH8793_12_1 -------------I-----V-----------S--------------------------V--L----R------------------N--------.--.........T.Y...ND--DNM--IQ-----S---QQ-Y---------------D--A--N-----T--D--K 664
G.NG.09.09NG_SC62 --S----------L--------------------------------------------V--M-----------------------N----V---.-R.........-.Y...D---DNM--IQ----VR---QQ-YT--K-A---------D--A--S-----D--A-SK 670
G.PT.x.PT3306 -------------I-----V-----------S--------------------------V--L----R---P--------------N----T---.--.........-.H...DY--KNL--VQ-E---S---QE-YN-L-VA-T---Q---D--S--------D--D-SH 686
G.SE.93.SE6165_G6165 -------------I-----V-----------G--------------------------L--------------------------N----V---.--.........-.Y...NE--DNM--I--E-------YQ-Y--L------------D--A--Q--------G--R 680
H.BE.93.VI991 -------------I-----------------S------Q----M--------------V--------------------------N----S---.--.........-.-...DE--DNM------KQ-----DE-YR-L-V----------D--A-----N-----S--- 683
H.BE.93.VI997 -------------I-----------------S------Q----M-------V------V--------------------------N----ST--.--.........-.-...AE--DNM-------Q-D---EV-YR-L-L--T---Q---D--A----D------S--- 676
H.CF.90.056 -------------I-----------------S------Q-R--M--------------V-------R------------------N----S---.--.........-.Q...SE--DNM------KQ-S---EE-YR-L-V--T-------D--A--------T--D-SH 669
H.GB.00.00GBAC4001 -X-----------I-----------------S------Q----M-------X------V-------------X------------N----S---.--.........-.Y...XX--XNM-----E-Q-D---XX-YX-L-I----------D--SX---S------D-SX 676
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---T---------IA----------------S---K---------R---------------------------------------N----S---.--.........-.H...DE---NM--V--E---D---RI-YN---V----------D--A----T---S--K-S- 677
J.CM.04.04CMU11421 ---T---------I-----V-----------S---K---------K------------V--------------------------T----TT--.-R.........-.H...DD--GNM--IQ-E-------GI-YT----A------------A--Q-GN-----D-SK 681
J.SE.93.SE9280_7887 ---T---------I-----V-----------S---K---------K------------V--------------------------N--------.--.........-.Y...-D--ENM--IQ-E-------GI-Y-----A-----N--KD--A----TN-------S- 672
J.SE.94.SE9173_7022 ---T---------I-----V-----------S---K--X------K------------V--------------------------N--------.--.........-.Y...-D--ENM--IQ-E-------GI-Y-----A-----T--KD--A----TN-------S- 674
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------------I----------------------------QM-----------R--V-------R------------------N----S---.--.........-.Q...SE--ENM---Q-EK--S-H--T-YR------I-------D--A-----------D-S- 672
K.CM.96.96CM_MP535 -------------I-----------------S-----------------------R-----------------------------N----S---.--.........-.W...-E---NM-----EK--G--SDT-YK------T-------D--A-----------D--K 663
01_AE.AF.07.569M -------------I-----------------S-----------M--------------V----------KF--L------I---------ST--.--.........-.Y...-D---NL--T--E---S---NQ-YA-LT---D--DR--MD--K--Q--------D--- 672
01_AE.CN.09.1119 -------------I-------H---------S-----------M--------------V----------KF--L------I---------S---.--.........-.Y...-E---NM--I--E---S---NQ-YEILTK--D--DR--KD--------------D--- 672
01_AE.HK.04.HK001 -------------L-----------------S-----------M--------------V----------RF--L------I---------NT--.--.........-.Y...-E---NM--TQ-E---S---DQ-YAILT------D---KD-----Q--------S--K 673
01_AE.JP.x.DR0492 -------------I-----------------S--------------------------V-------N--KF--L------I---------ST--.--.........-.Y...-E---NM--V--E---S---NQ-YDILT------D---K---------N-----G--K 679
01_AE.TH.04.BKM -------------I-----------------S--------------------------V----------K---L------I---------ST--.--.........-.Y...-E--ENM--I--E---S---KQ-YEILT------D---KD-----------T--D--H 685
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -------------I-----------------S-----------M--------------V-------Q--K---L------T---------ST--.-R.........-.F...-E---NM--I--E---S---HH-YDILMV--D---R--KD--------------D--- 680
01_AE.TH.90.CM240 -------------I-----------------S--------------------------V----------KF--L------I---------ST--.-R.........-.F...-E---NM--I--E---S---NQ-YEILT------DR--KD--------------D--- 671
01_AE.VN.98.98VNND15 -------------I-----------------S--------------------------V----------TF--L------I----N----S---.--.........-.F...-E--DNM--I--E---S---NQ-YAILT------D---KD------------------ 681
02_AG.CM.08.DE00208CM001 -------------I-----------------G-------------K------------V--L----R------------------T----S---.--.........T.Y...SD--DNM--LQ-----S---D--YE---K----------D--S-----------G-SQ 694
02_AG.ES.06.P1261 -X-----------I-----------------S-------------K------------V--L----R------------------T----S---.-R.........T.Y...GD---NM--LQ--K-VS---DI-YD---K---------KD--A-----------D--- 674
02_AG.FR.91.DJ263 -------------I-----------------S-------------K------------V--L-S--R------------------N----S---.--.........T.Y...ND--DNM--LQ--K-VS---DI-YN--------------D--A--Q--N-----G--K 683
02_AG.GH.03.03GH181AG -------------L-----------------S-------------K------------V--L-G--R------------------T----S---.--.........-.Y...NN---NM--L---K--D---DI-YN-L--A-----N---D--A-----------D-SR 680
02_AG.LR.x.POC44951 -------------I-----------------S---K---------R------------V--L----R------------------N----T---.--.........T.Y...HD--DNM--L---K--S---NK-YE--------------D--A-----------D--K 666
02_AG.NG.x.IBNG -----------R-I-----------------S---K---------K------------V--L----R------------------T----S---.--.........T.F...ND--DNM--IQ-EK--S---DI-YN-------R------D--A-----------D--- 668
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------I---------------------K---------K------------V--L-----------------------T----S---N--.........T.F...KD--DNM--LQ--K--S---EK-YT----A---------D--A-----------D--- 675
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------------I-----------------S---K---------K------------V--L-----------------------T----S---.--.........T.Y...DD--QNM--LQ--K--S---NI-YD-------------AN--A-----------D--R 670
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---T--------AI-----------------------------M-K------------V--------------------------N----S---.--.........-.Q...DD--KNM--LQ-----S---DI-YG-L---------------A----TN-----D-S- 673
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------I--------------------------------------------V-------------------------------T---.--.........P.-...DE-*-NM-----E-------G--YN---------------I-A-----------D-SK 660
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------------------------------S-------------R------------V--L-S---------------------N----S---.--.........-.Y...ND--DNM--LQ--K------QI-YG-L------------D--A-----------S--K 675
05_DF.BE.x.VI1310 --A----------IA--------------------Q----------------------V--------------L--S---H--S-S----S---.--.........-.E...GE--DNM-----EK--S--S-T-YR---Q--I----------S--Q--------D--K 682
06_cpx.AU.96.BFP90 ---T---------I-----V-----------S---------------------------------------------------P-N-L--T---.--.........T.Y...DE--GNM--I----------QQ-Y----L--T-------D--A-----N--S--D--- 680
07_BC.CN.98.98CN009 -------------I-----------------S------------------------T-V--I----------------------------S---.--.........-.Q...GE--DNM---Q--K--S---NT-YR-L--------R--KD--A--S-KN--S--D--- 673
08_BC.CN.06.nx2 -------------I-----------------S-----------M------------T-V--I----------------------------S---.--.........-.Q...-E---NM---Q--K-----SNT-YW-L-----------KD--A--S-NN-----G--K 683
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------I-----------------S-------------K------------V--------------------------N----S---.--.........-.Q...HE--ENM--L------S---Q--YR--------------D--A--S-----S--D--- 663
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------------L--------V-----------------------------------V----S---------------RH----N----S---.--.........-.-...GE--DNM-----E---D---G--YN------I----------Q--------S--S--- 661
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------I-----------------S---K---------K------------V--I-----------------------N----V---.--.........-.Y...NE--DNM--I--E-------QT-YN-L------------D--A--------T--D--- 686
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------V---------------------Q----------------------V--------------L---------A-N----S---.--.........-.Q...-E---NM---Q-EK--S--SHA-YR---D-------------A-----------D-SK 663
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------V--L---------------------M---------K---------------I-----------------------N----S---.--.........-.Q...SE--DNM--LQ--K-VS---EM-YR-L------------D--A--Q--------S-SK 681
14_BG.ES.05.X1870 ------------AV-----------------------------M--------------V--M----Q--R---------------N--------.--.........-.-...-D---NM-----E---D---G--YT---Q------R---------------S--D--- 679
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---T---------I-----------------R--------------------------V-----------------------------------.--.........-.-...NE--DNM-----E---S---KE-YT---Q-------------A-----------D--- 668
16_A2D.KR.97.97KR004 -------------V-----------------S---K-------M-R------------V-------Q------------------F----S---.-R.........T.Q...DD---NM--LQ-E---D---GT-YR-L-----------KD--A-----------D-S- 676
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------I-----------------S-----------M--------------V------------M------------------T---.--.........-.Q...-E---NM-----EK--S--SEE-YR--G--------------A-ET--------D-S- 669
18_cpx.CU.99.CU76 -------------I-----------------S-----------M-K------------V------------------------P------S---.--.........T.Y...ND---NM--LQ--K--S---Q--YT--------------D--A--------T--D-X- 678
19_cpx.CU.99.CU7 -------------I-----------------S---K------Q--R------------V--L-----------------------T----S---.-T.........-.Y...XD---NM--L---K-----PQI-YN-----------------A----GK-----D--- 623
20_BG.CU.99.Cu103 -------------I-----V-----------S--------------------------V--------------L-----------N----T---.--.........-.Y...NE--DNM--I--E-------QQ-YT--------------D--A-------------S- 663
21_A2D.KE.99.KER2003 -------------V---------------------M----------------------V--------------M------H----D----S---.--.........-.-...DD--QNM---Q-E---D---GK-Y--L----I--D---K------Q----------SQ 673
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------------I-----------------S-----------M-K------------V--------------------------T----S---.--.........-.Q...-E---NM--LQ--K--S---DI-Y---------------D--A----SN--T--D-S- 662
23_BG.CU.03.CB118 -------------I-----V-----------S--------------------------V--L-----------L-----------N--------.--.........T.-...-E--DNM--IQ-E-------HQ-YN------Q------RD--A-----------D-S- 669
24_BG.ES.08.X2456_2 ---T---------I-----V-----------S--------------------------V--------------L-----------N----S---.--.........-.F...NA--DNM--I--E-------QH-Y---------------D--A--------T--D-S- 674
25_cpx.CM.02.1918LE ---T---------I-----V-----------G--------------------------V--------------------------N----T---.--.........-.F...NE--DNM--I--E---D---QQ-YN---L----------D--A--------S--S-S- 671
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------------I-----------------S-----------M-K------------V---------------------I----N----T---.--.........-.W...NE--DNM--LQ--K------NT-YN-L-VA---------D--A--E--------S-SK 672
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------I----H------------S-----------M--------------V-----------F---------I---------S---.--.........-.Y...-A---KM--I------S---KQ-YE-LT---D------KD--A-----------D-S- 677
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------M-------------------------------------------------------------N----S---.--.........-.-...----DNM---Q-EK--D---DM-YT---KA---------D--Q--T--------D--- 689
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------VA-------------------------------------------V----S--R---------------------------.--.........-.Q...SE--DNM-----E---G-H-RF-Y--L----H----------Q-----N--S--D--K 691
31_BC.BR.04.04BR142 -------------I-----------------S-----------M------------T-V--I-----E-----------------N----S---.--.........-.Q...AD--DNM---Q--K--S---GI-YRML-D----------D--A----QN--S--D--K 663
32_06A1.EE.01.EE0369 ---T---------I-----V-----------S--------------------------V--LX--V-----------T-----P-N----D---.--.........T.F...-E---NM--I--E--------H-YT-----------------A--------S--D-S- 671
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------I-----------------S-----------M--------------V----------KF--L------T---------ST--.-R.........-.Y...-E---NM--T--E---S---NQ-YEILT------D---KD-------T---S----S- 673
34_01B.TH.99.OUR2478P -------------I-----------------S--------------------------------------F--L------I---------ST--.-R.........-.Y...-E---NM--IK-E---S-H-GQ-YQILT------D---RD-------T------D-S- 664
35_AD.AF.07.169H -------------V-----------------S---K-------M-R------------V--L----R------------------T----S---.--.........T.Q...NE---NM--LQ--K--SS--NT-YT-L------------D--T-----N-----S-S- 668
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------------I-----------------S-------------K------------V--L----R------------------N----S---.--.........T.Y...DS--ENM--LQ-----S---QI-YE----------R---D--A--Q--------D--K 670
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------------I-----------------S-------------K------------V--L---------------------H-T----S---.--.........-.-...ND--ENM--LQ--K--E---QI-YN-----------------A----TN--S--S--- 669
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------I-----------------------------M------------X-V--------------------------T----T---.--.........-.H...DE--DNM--RQ-EK--S--SEG-YR----A--------K---------------D-SK 665
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --A----------I---------------------K--D-------------------L-----F--------L-----------N----S---.--.........-.Q...-E--GNM-----EK--S--SDQ-YR---Q-------------A--Q------------ 665
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------AT-----------------S-----------M--------------V--------------L-----------N----I---.--.........-.-...DD--KNM---Q-EK--D---GI-YG--------------------------S--S--- 672
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .....--------V---------------------K----------------------V-------Q------L-----------N----S---.--.........T.Y...QE--GNM-----EK-----SQE-YR---D-------------A-----------D-S- 652
43_02G.SA.03.J11223 -------------I-----V-----------S--------------------------V--------------------------N----T---.--.........-.Y...DX--GNM--IQ-E--VG---QH-YDX---X---------X--A-----X-----D-S- 660
44_BF.CL.00.CH80 -------------I-----------------R---M-------M--------------V--------------------------N----S---.--.........-.Q...-E--GNM--I--E---S--SEE-YR--------------D--A-----------S--- 665
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------AV-----------------S-------------K------------V--------------------------T----S---.--.........-.-...DK--GNM--L------S---QI-Y---------------D-------TN-----D-SH 666
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------I----------A------------------------------------------------L-----------N----S---.--.........T.Q...D---QNM-----EK-VSS-SNE-YR--T---S-------D--AF----------D-S- 656
47_BF.ES.08.P1942 -------------VA------L---------------------M--------------V-----------IM--------Y---------T---.--.........-.Y...D---KNM---Q-EK--D----E-Y---AL--D----------------------D-S- 669
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------------I-----------------S-----------M--------------V----------TF--L------I----N----ST-G.--.........-.-...-E--DNM--TQ-E---S---NQ-Y--LT------DR--KD------------------ 681
49_cpx.GM.03.N26677 -------------L-----------------S---Q-------M-K------------V-------Q-------------F----S----S---.--.........-.Y...-E--ENM--R--EK--D---G--YT--G-A----D----D--S----TN--S--D-S- 676
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------------------------S-----------M--------------V--------------------------N--------.--.........T.-...DY--ENM---Q-EK--D---G--Y--L-K-------------------N-------S- 672
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------------L-----------------S-----------M--------------V----------KF--L------I---------ST--.--.........-.H...DE--DKM--IQ-E---S---DK-YE-LT------DR------------------D--- 681
53_01B.MY.11.11FIR164 -------------I-----------------S-----------M--------------V----------KF-SL------I---------ST--.--.........-.Y...-E--GNM--I--E---S---NH-YEILT------DR--K--------TN-----X-SX 669
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------------I-----------------S--------------------------V----------KF--L------I---------ST--.--.........-.Y...-E--DKM--I--E---S---DQ-YDILTQ-----D---KD-------T---S----S- 678
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------------I-----------------S--------------------------L----------KF--L------I----N----ST--.--.........-.F...-E--QNM--I--E---S---NT-YD-LM------D-------------------D--K 680
O.BE.87.ANT70 V-S---------AT--A--THT--K------D------Q---Q--R-SX---R--R--L--L-TL-QN----SL---K---V-Y-S-K--RT-I.GN...............-S--DTL--Q----Q-S-IS-T-YEE-QKA-V---Q--KK-----E---I---LD--K 673
O.CM.91.MVP5180 V-S---------ATA---RTHSV-K------D------Q------R-S----R--R--LQ-L-TLIQN--R-NL---K-----Y-S-K--T---.GR.........YND...DS--DNL--QQ--QH---VS-I-YDE-QAA-D-----VKA-----E--------D--K 686
O.CM.98.98CMA104 V-S---------ATA----THT-IK------D------Q--HQ--K-S----R--R--L--L-TFIQN----NL---K-N---Y-S-K--NT-G.GD.........RD-...GN--DNM--Q---QQ-S-IS-T-YEE-QKA-V---H--KK----SE---I----D--K 694
O.FR.92.VAU I-S---------ATA---RTQH-IK------D------Q------R-S----R--R--L--L-TFIQN---HNL---KNR---Y-S-K--KT-GGDN...............-S--DEL--QQ--QQ---VS-F-YEK-Q-A-E------K------E---I---LD--K 687
O.SN.99.99SE_MP1299 V-S---------ATA-A--TQS-MK------D------Q---Q--R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K-----Y-S-K--TT-T.-C.........TNTNKLDD--DKL--QQ--QQ-S-VS-I-YEE-RNA-V---Q--KK-----E---I---LD--K 692
O.US.10.LTNP V-S---------ATA-----HT-MK------D------Q------R-S----R--R--LQ-L-SLIQN----NL---K--QV-Y-S-K--D--T.GN...............-S---NL--QQ--QQ-S-VSAI-FGE-HKA-I---Q--KS-----E-V-I---LD--K 676
O.US.97.97US08692A V-S---------ATA----THT-IK------D------Q------R-S----R--R--L--L-TLIQN----NS---K-R-V-Y-S-I--T-EWKGN...............-S--GNL--QQ--Q--D-VSAT-FEE-LKA-I---T--KK-----E--XI---LD--K 700
N.CM.02.DJO0131 -------------I-------T------------V------------SI------R-KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET--.-N.........TSY...DX--GNL--QQ---KVR--SGV-FE--XKA-E--NT--KS-----Q--------S--- 654
N.CM.04.04CM_1015_04 -------------I-------N--------------------Q----SI--------KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET--.-H.........TSY...DS--GNL--QQ--EKVR--SGV-FD---QA-E--NT--KS-----Q-T------D-S- 647
N.CM.06.U14842 -------------I-------T---X-X-------------------SI------R-KV--I--------I-SL------T--Y-T----ET--.SN.........TSY...DT---NL--QQ--XKVR--SGV-FDX--QA-E--NT--KS--X-XH--------D--K 669
N.CM.95.YBF30 -------------I-------T----------I--------------SI--------KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET--.-N.........TSY...DT---NL--QQ--EKVR--SGV-FG---QA-E--NT--KS-----Q-D---S--G--K 666
N.CM.97.YBF106 -------------I-------T-------------------------SI------R-KV--I----R---I-SL------T--Y-T----DX--.SN.........TSY...DT--XNL--QQ---KVR--SGV-FD---QA-E--NT--KA-----Q--------D--K 652
N.FR.11.N1_FR_2011 -------------I-------K-------------------------S---------KV--I----R---I--L------T--Y-T----ET--.-N.........TSY...DT---NL--Q---KKVRD-SGV-FQ---QA-E--NT--KS-----Q-T--------S- 658
P.CM.06.U14788 --S---------GI------K---H--------M--------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L-----QIX-Y-N----ST-T.--.........N.ETELDG--GNL--Q---KLVD---DT-YLE-QKA-E--KE--RK--------Q--S-MD--K 701
P.FR.09.RBF168 -MS---------AV----------H--------M--------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L-----QTV-Y-N----R--T.--.........-.ETELDG--TNL--Q---KXVD---DT-YLE-QRA-DX-KA--KK-----Q--Q----LD--Q 693
CPZ.CD.06.BF1167 --S----------IA------G---------A---Q-----------S----------L----K--R------L---AN----HSSLE--S--L.--TLCGNKTNNY.ENNY-C--SQY--QQ--E--R-ISDV-YLSL-TA-V---R-HKQ-------S------D--- 695
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------------VV---------T----------------------S----------V-------R------L---T--T--P---R--KT-G.-I.........-DY...QV---NY--QQ----V----G--YT-L--ANT------K------S--N--S--D--- 669
CPZ.GA.88.GAB1 ------------AV---------------------K-----------SI--V------L-------Q---I--L------AV-Y-T----N--PGSN.........-.T...DD--GNL--QQ--KLVS---GK-FG-L--A-S------RD-----Q--------D--K 668
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --S----------IA-VA---GV--------H---Q---------------V------L--M-K-IR-----SV---AN--V-HST-V--DT-A.ARKPCSNTSGPTDY...DC--QNL--QQ-SELVD-S-DT-YT-L-VA-I-----KK--------ST--D--D--Q 682
CPZ.US.85.US_Marilyn -------------VV--------------------------------S----------V-----------I--L------T--Y-T----DT--.-N.........LSY...DA--GNL--Q----KVR--SGT-F----QA-E--NT--KS-----Q-S------D--- 650
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B.FR.83.HXB2 WLWYIKLFIMIVGGLVGLRIVFAVLSIVNRVRQGYSPLSFQTHL.PTP.RG.PDRPEGIEEEGGERDRDRSIRLVNGSLALIWDDLRSLCLFSYHRLRDLLLIVTRIVE.LLGRR.......GWEA.......LKYWWNLLQYWSQELKNSAVSLLNATAIAVAEGTDRV 829
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------I--------I-----------IS--------------T.-N-.E-.L---GRT------QG--------S-F---A-------------------S----T--.---HSSLKGLRL---G.......---L----V-------I---N-YDTI-----GW---- 843
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------I--------I------T----I---------------T.-N-.E-.L---GR-------QG-G------S-F---A-------L---------FA--AA-T--.---HNSLKGLRL---G.......---LG---L--GR--RV--IT--D----T--GW---- 827
A1.ES.06.X2110 -----RI--------I-----------IK-------------LT.-N-.-E.L---RR-------QG-G------S-F---A-------------Q---FV-----A--.---HSSLKGLRL---G.......---LG---I--IR---I--I---DT---VI-GW---I 834
A1.IT.02.60000 ------I---V----I-----------I--------------LT.-N-.E-.----GR-------QG--------S-F---A---------------K-FVS-AA-T--.----SSLKGLRL---G.......---L----V--GR---------IDTI-----GW---- 840
A1.KE.06.06KECst_001 -----RI--------I------T--A-I--------------PT.-NQ.QD.L---R----G---QG-G------S-F---A-----------------FI--AA-T--.---HSSLKGLRL---G.......I--L----I--GR---I--IN-VDTI--V--GW---A 851
A1.RU.11.11RU6950 ------I--------I----I-T----I--A--------L--LT.-H-.E-.----GR-S-----QG--------S-F---A-----------------FI--AA-T--.----SSLKGLRLV--G.......---LG---G--G-------IN-VDTI--V--GW---- 836
A1.RW.07.pR463F -----RIV-I-----I-------M---I-----------L--LT.-N-.E-.L---GR-------QG-G------------V-----------------FI--AAKT--.----SSLQGLRL--KG.......---L----L--G----S--IN--DT------NW---I 830
A1.SE.95.SE8538 -----RI--------I----------VI-------------I-T.-N-.GD.L---GR-------Q--G------S-F---A-----------------FI--AA-T--.---Q-.......---G.......---L----V--IR---I--I---DTI-----GW---- 827
A1.TZ.01.A341 ------I----I---I----------VI---------------T.-N-.GE.L---RR-------QG--------S-F---A-----------------FI--AA-T--.---HSSLKGLRL---G.......---L----L--GR---I--I--VDTI--V--GW---- 826
A1.UA.01.01UADN139 ------I--------I-----------I-----------L--LT.-H-.E-.----GR-------QG----T---S-F---A-----------------FIS-AA-T--.----SSLKGLRL---S.......---LG---G--G----G--IN--DTI-----GW---- 834
A1.UG.07.p191845 ------I--------I----I---F--I---------------P.-N-.G-.L---GR-------Q--G------S-F---A--------I--------FT--AE-T--.---HNSLKGLRL---G.......---L----V--G----T--I--FDTL--V--GW---- 853
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------I--------I----I-----ML---------------I.-N-.E-.L---GR-------QG--------S-F---A-----N-----------FI---A-T--.-.......GLRL--KG.......IQ-L----L------R---I---DTI--T--GW-G-- 832
A2.CD.97.97CDKTB48 ------I--------I-----I-II-V-K------------IPT.-N-.E-.L---GR-------QG--------S-F---A-----------------CI--AA----.-V-HSSLKGLRL---G.......--HL----V--G----T--IR--DTI-V----W---- 823
A2.CM.01.01CM_1445MV ------I--------I--K--IVIF-VI-----------L-IPT.-R-.E-.L----R-K-G---Q---T-V---S-F---A-----------------CIS-AA-T-T.---HSSLKGLRL---G.......I--L----L--GR-------N-VD-I-VT-------- 835
A2.CY.94.94CY017_41 -----RI--------I-------IITV----------V---IPT.-S-.E-.----R-T--G---QG----------FF--A-----------------CI--AA-T--.---HCSLKGLRL---G.......--NL----L--GR------I--FDTI-V----W---- 838
B.AR.04.04AR143170 -----RI---------------T---------------------.-AE.--.--K---T------GG-N--R---H-F---V-------V-------T---S-AA----.-----.......----.......------I----RX--H------------T-------- 821
B.AU.04.PS1038_Day174 ------I------------------------------XXL----.-XR.--.X-----------DN-----TL-AG-F-X-X---------------------------.---L-.......---X.......-----X-XX------R--XX--X--I---------XX 828
B.BO.09.DEMB09BO001 -----RI--I-----------M----V------------L----.-AQ.--.----G--------KG-G--GQ--K-FS--F---------------------AA----.-----.......---I.......-----------G----D-------------------- 826
B.BR.06.06BR1119 ------I-------------I-T-----D------------IRP.-A-.--.----G-T--G-------T-K---T-F--------------------------A----.-----.......----.......---L--I---------K-----------V-------- 836
B.CA.07.502_1191_03 ------I--------I------T-I---S-------------R-.-AQ.--.------T--G-------T-GW-AT-F-E---I---N-WI-L----------LA----.-----.......-R-V.......-----------G----------F-------------- 835
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ------I---------------TI---------------L--R-.-A-.--.--------G--------T-AP--T-F-E---V----------RH--------A----.-----.......---V.......-----S------------------------------I 826
B.CN.10.DEMB10CN002 ------I--------I--K-----------------------R-.---.--.-------------------GP---RFFI------WN------Q--------------.I----.......----.......----G--I---T---QK-------------------I 831
B.CO.01.PCM001 -----R---I---S------I-----------------------.-AA.--.--------G----------G---H-F-GV--------------L---SI---A----.-----.......----.......-R---S------------------V-----------I 823
B.CU.99.Cu19 ------I---------------S-I-L-K----------L----.-AT.--.--------------G----V-----F-E------------------------A----.-----.......---L.......----------------------F-------------- 836
B.CY.09.CY266 ------I--------I------T---------K-----------.-AQ.--.----D--D----G------EP--T-F--I--V------I-L----I---S-------.T----.......---I.......----------------S--------I----G------ 833
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------I-----------------------------------RF.-A-.--.----GET------------D---H-F-T---E--NN------RH-------AA----.I--H-.......---L.......I-----------------------------------I 847
B.DK.07.PMVL_011 -----R---------I------T----------------L----.-A-.--.------T---------GT-G-----F---F-------F----RH-------------.-----.......----.......-----S----------K-------V-----------I 852
B.DO.05.05DO_160884 ------I--------I---------------------I-L--R-.-AQ.--.------------D--KG--S---H-F---V---------------S-----AA----.-----.......----.......------------K--R--------T-----------I 815
B.ES.09.P2149_3 -----RI--------I----I---------------------L-.-N-.--.----G--------------D---T-F--IF-------F-----H------------G.-----.......----.......--------H---------------------------- 818
B.FR.08.DEMB08FR002 ------I--------I--------I-V---------------RF.---.--.------------D---GT-----D-F--IF---------------------AA--LG.-----.......---I.......-----------I------------------G------ 847
B.GE.03.03GEMZ004 ------I----I--------I---F--------------L--LF.-A-.--.--------------N--------D-F---F-------------------F-AA---G.-----.......---L.......---L------------------------I-------I 830
B.HT.05.05HT_129389 ------I---------------T-------------------RF.-A-.--.-E----T------------T-----F-P---------------H---F---AA-V--.I----.......----.......-----------------------D---V--G-----I 835
B.JM.05.05JM_KJ108 ------I---------------T--------------------S.-A-.--.-------------------V-----L-E--------------------T--AA----.T----.......----.......V---------------------F-------------A 827
B.JP.05.DR6538 ------I--------I------VI---------------L--LI.-VS.--P----D---------G----GV----FF----N----------RH---F---AA----.-----.......----.......----------------S--IN---T------------ 838
B.KR.07.07KYY4 ------I-----------K-ILY---V-D---------P-----.-S-.--.----G---G----G--SG-GG-AG-F-T-V-V---N----------------A-S--.---L-.......---I.......----------------K-------------------- 828
B.NL.00.671_00T36 ------I---------------I---------K-----------.-A-.--.-----------------G-GP----F--I--V--------------------V----.-----.......----.......-----------I---RG-----F--I----------- 828
B.PE.07.502_2649_wg8 ------I-------------I--------------------IPF.-A-.--.-------G----------YGT-AD-F-T---V-----F-----H-------A-----.-----.......----.......-----------I-------I--F-----T--G----- 821
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------I--------I------T-F-----------------R-.-AQ.--.----G-T------N-----E-I-D-F---F-I---N-F-----H-------AA----.-----.......--DL.......---X----------V-S-------------------- 825
B.RU.11.11RU21n ------I--------I----I-----V---------------R-.--Q.--.-----------------T-V-----LF-------------L----------AA----.---L-.......----.......-----------I----------F-------G------ 815
B.TH.07.AA040a_WG11 ------I-------------I------------------L--RF.-AQ.--.-G-----------H-----E-----F-----K------------W---V---A----.-----.......----.......------------------------V---V-------I 823
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----R-----I---I-I----------K-A--------L--L-.-A-.--.----D-T-G----------V---H-F---A-------------H--------A--L-.I----.......----.......-------------------I-----I----------- 833
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----RI--------I----------------------------.---.--.-------D-----------E-S-D-F--I--V-------------------------.-----.......----.......---L-------I----------F--I----------- 819
B.UA.01.01UAKV167 ------I--------I----I-T-F-----------------R-.--Q.--.--------G----Q-----GP--T-F--I--V--------------------A----.-----.......----.......----------------S--I--F--I---------KI 838
B.US.11.ES38 ------I--I----II------T-------------------R-.-AQ.--.------T---------E--VP----F--IL-V-------------------LA-T--.F--H-.......---I.......----------------S--I--F--I----------- 835
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------I--------I------TI--------------------.-AS.--.----G----------S---D---T-F--------------------------A----.-----.......--G-.......---L-------I-------I---D------------I 840
B.VE.10.DEMB10VE001 ------I--------I----I-T---------------------.---.--.----G-------D---GT-T---H-F---V-------F-------T-----AA----.-----.......-R-I.......-L------L----------I--F----VT-------I 836
B.YE.02.02YE507 ------I-------------I-T---------K---------RP.-A-.--.-----------------T-GL----F--I--I-------W--RH-------------.-----.......A---.......---G-------G------------------------I 834
C.AR.01.ARG4006 ------I----I---I----I---------------------LI.-N-.--.-GGLG--------Q-K-------S-F-S-A------------RQ----I--AA-AA-.R---S.......---I.......---LGS-V---GL---K--I---DTI----------I 829
C.BR.07.DEMC07BR003 -----RI--------I----I---------------------LI.-S-.--.----GE-------Q--G------S-F-P-A-----------------F---AA-A--.----SSLRGLQR---I.......---LGS-V---GL---KR-I--FDTV----------I 859
C.BW.00.00BW07621 ------I--------I----I---------------------LT.-NQ.--.---LG--------Q---------S-F---F-----------------FI-VAA-A--.----SSLKGLQR---I.......---LGI-V---GL---K--I--FDTI----------I 823
C.CN.98.YNRL9840 ------I--------I----I-----V---------------LT.-N-.G-.---LGR-------Q-KNG-------F---A-----N--I--------FI-VTA-V--.----NSLRGLQK--Q-.......---LGS-V---GL---K--I---DTI--V-------I 841
C.CY.09.CY260 ------I--------I----I------------------L--LI.-N-.--.----G--V--E--QQ-RD--S--I-F-VVVAW----S---FC----SYF-LIA-T--V-V-HILLGGLRR-GVI.......MYFVS-VVL---L---K-VS--DDT-TT-A-GAA--I 833
C.ES.07.X2118_2 ------I--------I----I----X--K-------------LI.-N-.--.---L-R---X---Q-X-X-V-----F-XIA----X------------FI---A-A--.----SSLRGLQR----.......---LGS-V---XL---K--I---DTL----------I 822
C.ET.02.02ET_288 ------I--------I----I-----L---------------LT.-N-.-E.---LR--------Q-----------F--IA---I--------------I--AA-A--.----SSLKGLQR---I.......---LGSIV---GL---K--I----T---V-------I 830
C.GE.03.03GEMZ033 ------I--------I----I---------------------LT.-N-.-E.L--LR--------Q---------S-F---A-----------------FI--AA-AA-.----SSLKGLQR----.......---LGS-V---GL---K--IN--DTI----------I 838
C.IL.98.98IS002 ------I--------I----I---------------------LI.-N-.--.---LG--------Q-----V---S-F-S-A-----------------FI-VAA-A--.I---SSLRGIQR----.......---LGS-V---GL---K--I--FDTI----------I 824
C.IN.03.D24 -----RI--------I----I-----V---------------LT.---.G-.L--LGR-------Q-----V-----F--IA----------L----T--ISVTA-A--.----SSLRGLQR----.......---LGS-V---GL---K--I--FDFI--T-------I 848
C.KE.00.KER2010 ---------I--VS-I----I-V-F-----------------LT.-N-.--.---LGR-------Q-K-G-------F---A-----------------CI---A-V--.----SSLRGLQK----.......---LG-CV---G----R--I---DTI----------I 835
C.MM.99.mIDU101_3 ------I--------I----I-----V---------------LT.-N-.E-.---LRR-------Q-KS--------F---A-----N----C----T-FISVTA-V--.----SSLRGLQG----.......---LGG-V---GL---K--I---DSI--T-------I 838
C.MW.93.93MW_965 ------I--------I----I---------------------LT.-N-.--.L--LG--------Q---------S-F-P-A-------------Q---FI---A-A--.----SSLRGLQR----.......---LGS-V---GL---R--I---DTI--T-------L 825
C.SN.90.90SE_364 ------I--------I----I---------------------LI.-N-.--.---LGR-------Q-----------F--IA------------R----FI---A-A--.--.......IQR---T.......---LGS-X---GL---K--I---DTI--T-------I 814
C.SO.89.89SM_145 ------I--I-----I----I-V-------------------LT.-N-.--.---LGR-------Q-K---------F---A-----------------FI-VAA-A--.----SSLRGLQR----.......---LG--G---GL---K--I---DTI--T-------I 834
C.TZ.02.CO178 -----RI--I-----I----I--------------------ILT.-N-.--.---LG--------Q-----------F---A-N---------------FI--AA-A--.----SSLRGLQR---T.......---LGGCG---GL---K--I--FDTI----------I 842
C.US.98.98US_MSC3018 ------IV-L-----I----I---------------------LT.QN-.--.---LGR---G---Q--N------Q-F---A----------L-------I-VTV-A--.----SSLRGLQR---T.......---LGG-G---GL---R--I---DTI----------I 818
C.UY.01.TRA3011 ------I--------I----I---------------------LT.-S-.--.---LGE-------Q---------S-F-P-A------------------I--AV-A--.----SSLRGLQR---I.......---LGS-V---GL---K--I--FD------------I 831
C.YE.02.02YE511 ------I--------I-V--I-T----I----------L---LT.-NS.--.---LG--------Q--N---Q-A--F--VV-N---------------FT---A-A--.----SSLKGIQR----.......---LGS-V---GL---K-----VDTI----------I 835
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ------I--------I----I---------------------LN.-N-.--.---L---------Q--G------S-F-P-A-------------H---FI---V-V--.R--SSSLRGLQR----.......---LGS-V---GL---K--I---DTI----------I 826
C.ZM.02.02ZM108 ------I--------IS-------------------------LI.-N-.--.---L-R-------Q--G------S-F---A-E---N----G------FI-----A--.---HSSLKGLQR---I.......---LGS-V---GL---K------DTI----------I 852
D.CD.83.ELI ------I----I---I----------L---------------L-.-A-.--.------T-------G----V--L--FS---------------------I--AV----.-----.......--DI.......---L-----------R---S--FD-I----------- 826
D.CM.10.DEMD10CM009 ------I---V----I---------------K----------L-.-A-.--.---------G---Q--G--------FS--------N------------I--AA-T-N.-----.......----.......---L--------R------I--FD------------- 817
D.CY.06.CY163 ------I--------IR-K-------PIH----R---P--H-L-.-AS.-P.-A---P---G---Q--G--------FS--------N------------I--AA-T-G.-----.......----.......---L-------R-------IN--D------------- 831
D.KE.97.ML415_2 ------I--------I----------L---------------L-.-V-.-E.-------------QG-S------H-FS--------N-----------F---A-----.-----.......----.......---L-------I-------I----T---V-------A 831
D.KR.04.04KBH8 ------I--I-----I----I-----L---------------PF.-A-.--.------T--G---Q--GK-----S-LS--------N---------------A-----.-----.......----.......V--LG------I-------IR-FD------------- 815
D.SN.90.SE365 ------I---V----I----I-----L---------------L-.-A-.--.-------------QG----------FS--------N------------I--AA----.-----.......---V.......---L-S-----I-------I---DTI----------I 823
D.TD.99.MN011 ------I--------I----------M------------L--L-.-A-.--.-------------Q--G--------FS--------N-------Q----I--AA-T-N.-----.......----.......---L--------R------I---D------------I 818
D.TZ.01.A280 ---------------I--K---T-F-L------------L--L-.-AS.--.-------------QG-G--------FS--------N------RH----I--A----G.---H-.......----.......I--L-------I-------I----V-----------I 825
D.UG.08.p191859 ------I--------I--------------------------L-.---.--.-A-----------QG-------LT-LSE-------N-------H----I--AA---Q.-----.......----.......---L--I----I-------I--FDTI-----G----I 827
D.YE.02.02YE516 ------I------S-I----------M------------L--L-.-A-.--.-------------PGKGT-------FS--F-E---N---Y---Q----I---A-T-D.-----.......----.......---L--------R---I--I--F-------------I 819
D.ZA.90.R1 ------I--------I----------V---------------L-.-AQ.--.--------------G--K-------FYS-------N------R--------AA----.-----.......----.......---L---------------I---DTI---T------- 831
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----R---------I-----------I----K------L--LI.-SQ.--.---------G---Q-----V---S-F---V-----N------RH---FI--AA-T-N.RGL--.......----.......---L---V----R------I---DT---T-------I 818
F1.AR.02.ARE933 ---------I----FI----------------K------L--LI.-S-.-E.---------G---QGK---V---T-F---A-----N------RH---FI--AA-T-D.RGL--.......----.......--LLG--TL------RI--I--F-T---V-------- 818
F1.BE.93.VI850 ------I--------I----------------K------L--LI.-S-.--.---------G---QGK---V---T-F---A-----N------RH---FI--AA---D.RGL--.......----.......---LG--TR----------I--F-T---V-------I 804
F1.BR.07.07BR844 ------I--------I--------I-------K------L---I.-S-.-E.---------G---QG----G-----F-S-------N------RH---FI---A---N.RILT-.......---V.......---LG--A-----------I--F-T--VV-------I 822
F1.CY.08.CY222 ------I----I---I----------------K------L--LI.-S-.--.---------G---Q-----V-----FFS-V-----N------RH---FI--AA-T-N.RGL--.......---I.......---L---I---I-------I---DTI--V-------- 817
F1.ES.11.DEMF110ES001 ------I--------I----------------K----------I.-S-.-E.---------G---QG----V---S-FF--F-----N------RH----I--AA---N.RGL--.......---V.......--LL---A-----------I--F-T--VV-------I 817
F1.FI.93.FIN9363 ------I--------I----------------K------L--LI.-A-.TE.---------G---QGK---V-----F---V-----N------RH---FI--AA---D.RGL--.......----.......---LG-II-----------I--F-T---V-------- 815
F1.FR.96.96FR_MP411 ------I-------MI----------------K------L--LI.-S-.--.---------G---Q--N--V-----F-S-V-----N------RH---FI--AA-T-D.RGLT-.......---T.......---L---A-----------I----T---V-------- 816
F1.RO.96.BCI_R07 -----RI--------I----------------K------L--LI.-S-.-E.---------G---Q--G--V-----F---V-----N------RH---FI--AA-T-N.RGL-G.......----.......---L---T-----------I----TI--V-------- 836
F1.RU.08.D88_845 -----RI--I-----I--------F---S---K------L--L-.--Q.--.-------------QG----V---S-F-TIV-----N----N-RLW--FI--AA-V-D.RGLK-.......----.......---L---A---G-------I----T---V---W---- 835
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------I--------I---------A-IKK---------L--LI.-S-.--.----G--------Q-K---V---S-FF--V-----N------RH---FI--AA-T-N.RGLE-.......--K-.......---L---A-H---------I---DT---V-------I 820
F2.CM.97.CM53657 ---------------I---------AVI-----------L--LT.-SR.-E.-E--G--------Q-KT--V---S-F---A------------RH---FI--AA-T-N.KGLI-.......---I.......---LG--A---GR-I----ID---T---V-------I 822
G.BE.96.DRCBL -----RI-V------I--------------------------L-.HHQ.-E.----A----G---Q---------S-F---A-----------------FI--AA-T--.----NSLKGLRL----.......---L----L--AR------IN--DTI-----NW---- 827
G.CM.10.DEMG10CM008 -----R--VI-----I--------------------------LT.HQQ.-E.-----R---G---QG--------S-F---A-----N---WC------FT--AA-T--.I---SSLQGLSL..............V----L--G-------IN--DT------DW---- 820
G.CN.08.GX_2084_08 ------I--------I----I----------------------T.HHQ.-E.-----R-------Q-K---V---S-F---A----------L------FI--AA-T--.--K-SSLQGLRLV--G.......---L----L--G-------IN--DTI-----NW---- 832
G.CU.99.Cu74 ------I--------I------T---LI----K---------PT.HHQ.-E.-----R---G---Q--N------S-F---A---X--------------V--AA-T--.---HSSLKGLRL---G.......---L----V--G-------IN-VDTV-V---NW---- 838
G.ES.09.X2634_2 ------I--------I-----------I----K---------LT.HHQ.-E.----GR-------Q---K-----S-F---V-------------H---FI--A--T--.----NSLKGLRL---G.......---L----L--GR---S--IN--DTV-----NW---- 831
G.GH.03.03GH175G ------I--------I------T-------------------LT.HQQ.-E.---L-RT--G---Q-----V---S-F---A-----------------FA--AA-T--.----SSLKGLRL---G.......---L----L--V-------I---DTV-----NW---- 835
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B.FR.83.HXB2 WLWYIKLFIMIVGGLVGLRIVFAVLSIVNRVRQGYSPLSFQTHL.PTP.RG.PDRPEGIEEEGGERDRDRSIRLVNGSLALIWDDLRSLCLFSYHRLRDLLLIVTRIVE.LLGRR.......GWEA.......LKYWWNLLQYWSQELKNSAVSLLNATAIAVAEGTDRV 829
G.KE.93.HH8793_12_1 ------I--------IS-K-I-----------K---------LT.HHQ.-E.-----R-------Q-K-------S-F---A-----------------FI--AA-T--.---HNSLKGLRL---G.......---L----L--GR------IN--DTI-----NW---- 823
G.NG.09.09NG_SC62 ------I--------I-FK-----F-----------------LP.HHQ.-E.-----R---G---Q---------S-L---A---V-------------FIS-AA-TA-.----SSLQGLRL--AG.......---L----L--G-------I--VDTL--V-GNW---- 829
G.PT.x.PT3306 -----RI--------I-----------I-------------ILP.HHQ.-E.-----R---G---Q---K-------F---A-----------------FI---A-A--.----SSLKGLRL---G.......---L----L--G----S--IN--DTV-V---NW---- 845
G.SE.93.SE6165_G6165 ------I--------I--------------------------LT.HHQ.-E.---------G---QG-G--V---S-F-P-------------------SI---A-T--.----SSLKGLRL---G.......---L----L--GR------I---DTV-----NW---- 839
H.BE.93.VI991 -----RI-------II-----------------------L--LI.-NQ.--.----RE-------Q-----------F-P-V-E---N------R------S--A-T--.-----.......----.......--LLG---L--G-------I----T-----------I 835
H.BE.93.VI997 ------I--I---A-I----I-------G-------------LI.-N-.--.-------------Q--G--V-----F-PIV------------RL---S----I-T--.-----.......-R--.......---L-------G-------IN---T---V-------I 828
H.CF.90.056 ------I--------I----I---------------------LV.-N-.--.------T--G---Q-----V-----F-PVV-------S----RL--------V-T--.-----.......-R--.......---L-------G-------ID---T----------GI 821
H.GB.00.00GBAC4001 ------I---VI--XI------T----I-S------------LT.-NA.-R.-------------QG----TP--S-FFI-V-Q--WN------R---------A-T--.-----.......----.......---L-------G--------N---T---V-------I 828
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----RI--------I----I----A-------------L--LI.-N-.T-.V---GE---G---QG-T------S-F---A-----------------FV---A-T--.T----.......---I.......---LG--VC--G-------I-----------A----I 829
J.CM.04.04CMU11421 -----RI--------I----I---FA----------------LT.-HL.AE.A-----T--G---QG-TX-------FF--A-E---N-----------FI---A-T--.T----.......---I.......---LG--AW--G-------I---DT---VX------I 833
J.SE.93.SE9280_7887 ------I----I---I----I----A----------------LI.-N-.TE.A---G----G---QG-T--------F---A-----N-----------FV--AA-T-G.T--L-.......---I.......---LV--VW--G-------I----T-----------I 824
J.SE.94.SE9173_7022 ------I----I---I----I----A----------------LI.-N-.TE.A---G----G---QG-T--------F---A-----------------FV--AA-T-G.T--L-.......---I.......---LV--VW--G-------I----T-----------I 826
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------I--------I------T---V---------------LT.-S-.--.---------G---Q-K---V---S-F---A-----N------RH----V--A---LD.RGLKG.......S---.......---L---IL--G--I----IN---T-----------I 824
K.CM.96.96CM_MP535 ------I----I---I----A-----V---------------LI.--S.--.A------------Q-KN--V---S-F---A-----N------RQ--N-I------L-.RGL-G.......----.......---L---V-----------I----T------G----I 815
01_AE.AF.07.569M ------I--------I----I---------------------PS.HHQ.-E.---------G---QG----V---S-F---A-----------------FI--A--T--.---HSSLKGLRR---G.......---LG---L--G---RI--I---D-I-----GW---- 831
01_AE.CN.09.1119 ------I--------I----I---------------------PS.HHQ.-E.-----R---G---Q-----V---S-F---------------------FS--AA-T--.----SSLKGLRQ---G.......---LG---L--G----I--I--FD-V-----GW---- 831
01_AE.HK.04.HK001 ------T--------I----I--------------------IP-.HQQ.-E.----GR------GQ-----V---S-F---L-----N-----------FI-----T--.---HSSLKGLRL---G.......---LG---L--G----I--I----T-------W---- 832
01_AE.JP.x.DR0492 ------I--------I--------------------------PS.HHQ.-E.-------------QG----V---S-F---V-----------------FI--AA-TL-.---HSSLKGLRR---V.......---LG---S--G----T--I---D-------GW---- 838
01_AE.TH.04.BKM -----RI--------I----I----A--H-------------PS.HHQ.-E.L----R---G---QG-S--V---S-FFT-A-----------------FI---A-A--.---HSSLKGLRR---S.......---LG---I--G----T--I--FD-S-----GW---- 844
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----RI--------I----I---------------------PS.HQQ.-EQ---------G----G----V---S-F---A------------------V--AA-T--.---HSSLKGLRR---G.......---LG---I--G----I--I---D-------GW---I 840
01_AE.TH.90.CM240 ------I--------I----I---------------------PS.HHQ.KE.---------G---QG----V---S-F---A------------------T--AA-T--.---HSSLKGLRR---G.......---LG---L--G----I--I---D-----A-GW---- 830
01_AE.VN.98.98VNND15 ------I--I---S-I----IC--HT-------D---S-L--PT.HHQ.-E.-----R---GRC-QG----V---S-F---A-------------L---FI--AA-T--.---HSSLKGLRR---G.......---LG---L-------I--I--IDTA-----GW---- 840
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ------I--------I------T--N-I--------------LT.HHQ.-D.----KR-------Q-----V---S-F---A-----------------FA---A-GL-.---HSSLKGLRL----.......--LLG---A--IR----------DTI-----NW---- 853
02_AG.ES.06.P1261 ------I--------I---------A-I--------------LT.HHQ.-E.-----R---G---Q-----V---S-FF--A-----------------FA--AA-T--.---HSSLQGLRL--K-.......--HL----S--G-------I---DT------NW---I 833
02_AG.FR.91.DJ263 ------I--------I---------T-I--------------LT.HHQ.--.-----R---G---Q-----G---S-F---A-----------------FV--AV-A--.---HSSLKGLRL----.......-Q-LG---L--G-------IN--DTI-L---NW---- 842
02_AG.GH.03.03GH181AG ------I--------I----I----A-I--------------LP.HLQ.-E.-----R---G---Q--E--V-----F---A-----N-----------FI--AA----.---HSILKGLRL----.......---L----A--G----I--I---DTI-----NW---- 839
02_AG.LR.x.POC44951 ------I--------I---------T-I--------------LT.HRQ.-E.-----R---G---Q---K-V--LS-F---A-----------------FA--AA-T--.---HSSLKGLRL----.......---L----S--G-------IN--DTI-----NW---- 825
02_AG.NG.x.IBNG -----RI--------I---------T-I--------------LT.HHQ.-E.-----R---G---Q-K---V---S-F---A------------------I--AA-T--.---HNCLKGLRL--G-.......---L---IS--V-------IN---TI--V--NW---A 827
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----LI-L-V----I---------A-I--------------LT.HHQ.--.A--------G---Q-----V---S-F---A----------L------FV--AA-T--.---HSSLKGLRL----.......--HL----S--G-------IN--DT--V---NW---- 834
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------I-------VI-----L---NVI----K---------LT.HHQ.--.----GR----D--Q-----MP--S-F---V-E---D-----------CV--AA-S--.I--HSSLKGLRLV---.......--VLG---S--G-------IN--DTV-----NW--T- 829
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----RI--------I-----------I--------------LT.HRQ.-E.---------G---Q-----V-----F---V-----------------FA--AA-T--.---HSSLKGLRL----.......---L----T--G-------IN--DT------NW---- 832
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------I-------------I---------G-----------R-.-AQ.--.----------D------T------RF------------F-I--H-------AA----.-----.......----.......-----------I----S--IN-IGTI-----GW---- 812
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------I--------I----I------------------L--LIPT-Q.--.L---G-T------Q--S--------F-P-------N------RH--N-----A-T--.---I-.......----.......---L--F-L--G-------IN-F-T-----------I 828
05_DF.BE.x.VI1310 ------I--------I------T---------K---------PF.-A-.--.-----ET--G---Q--G--------FS--------N-------H----T---V----.-----.......----.......---L-S-P----R------I----T--VV-------- 834
06_cpx.AU.96.BFP90 ------I--------I--------I--------------L--LI.-N-.T-.A---GE---G---QG-T--------F---A-----------------FG--AA-T--.I----.......---I.......---LG--IC--G---Q---I--FD-A-----NW---- 832
07_BC.CN.98.98CN009 ------I--I-----I----I---------------------LT.-N-.G-.---LGR-------Q-K---------F---A-----N-----------FI-VAA-V--.----NSLRGLQR----.......---LGS-V---G----K-TI--VDTI----------I 832
08_BC.CN.06.nx2 ------I--------I----I---------------------LT.RN-.G-.-G-LGR---I---Q-KTS----A--F---A-----N----L-----HFI-MTG-G--.F---NSLRRLQR---G.......---LGS-V---RL---K-TI--VH-I-L--P-----L 842
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----R---------I----I-----V---------------LT.-N-.-E.---------G---Q-KV------S-FF--A-----N-----------FI--AA-T--.I--H-.......V-QI.......---LG--A---G-------I----T---V-------- 815
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------I--------I-----C----L------------LH-L-.-A-.--.--------------G-G------D-F-T-------N------------I--A-----.----M.......----.......I--L-------I-------I---DTI--E--GW---- 813
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------I--------I--------------C------V-L--LI.-SH.KE.A-S-G----G---Q--T------S-F---A-----N---Y---X----I------LG.T----.......---X.......---LG--T-----------I----T---V-------I 838
12_BF.AR.99.ARMA159 -----RI--------I----------------K------L---I.-S-.-E.---------G---QGKV--V-----L-T----------------------V------.-----.......----.......------------R------I----T---V--G----I 815
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------I--------I------------KS------------LT.HPK.-E.-----R---G---Q---------S-F---A-----------------FI--A--T--.---HSSLKGLRL---G.......---L----V--GR---I--IT--DS-------W---I 840
14_BG.ES.05.X1870 ------I----I---I-----------I----K---------PT.HHQ.-E.----G--------Q-K-------S-F---A-------------X---FI-VAA-T--.----NSLKGLRL---G.......---L----L--GR------I---DTI-----NW---A 838
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------I--------I-----------------------L--PI.HQQ.-E.A----E---G---QG-NG-V---S-F---A---------------K--VS-A--T--.----SSLKGLRL---G.......---LG---L--G----I--I---DT------GW---- 827
16_A2D.KR.97.97KR004 ------I--------I-----M-II-V----------V---IPP.---.ED.---HGR--DG---QG----V---S-F---V-E---------------CIS-AA-T--.---HSSLKGLRL---G.......---L----L--GR------I--F---------W---- 835
17_BF.AR.99.ARMA038 ------I------------V--T---------K----V-L--RP.-S-.-E.---------G---QGK---------F-P------------C--------W--A----.-----.......-R--.......-R-----------------I----T---V-------- 821
18_cpx.CU.99.CU76 -----RI--------I------------K-------------LI.-NQ.L-.------T-G----QG-G--V---S-F-T-A-E-----------------W-AA-T--.----SSLKGLRL----.......---L----V--G--I-S--IN--DTV---T-NW---- 837
19_cpx.CU.99.CU7 ------I--------I--------------------------LT.RH..--.---H-R---G---Q-K---------F---A-----------------FIS-AA-T--.---HS.......---G.......---L----L--G----T--I----T---V--GW---A 774
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------I------T----I---------------T.HHQ.-E.--------GG---Q-N---V---S-F-P-A---------------------AA-T--.----SSLKGLRL---G.......---L----G--G-------IN--DTV-----NW---I 822
21_A2D.KE.99.KER2003 -----RI---V----I----------L---------------L-.-A-.--.--------------G-------L--LS-I------N------------I--AG----.-----.......-E-G.......---L-------GR--R---N--Y-------------- 825
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------I--------I-----------I--------------LT.-NQ.E-.L---GR---G---Q--NK-----S-F---A-----------------FI--AA-T--.---HSSLKGLRL---G.......---L----I--G-------IT--D----T--GW---- 821
23_BG.CU.03.CB118 ------I--I-----I-----M-----I--------------LT.HHQ.-E.---------G---Q--G-----AS-F-PIV---------------------AA-TL-.----SSLKGLRL---G.......---L----L--G-------IN--DTV-----N----I 828
24_BG.ES.08.X2456_2 -----RI--------I------T-I-LI---------------T.HHQ.-E.----GE--GG---Q-KG------S-F-T-A---------------------AA-............GLRL---G.......---L----L--GR------IN-YDTV-----N----I 822
25_cpx.CM.02.1918LE -----RI--------I------T-I------------------P.HHQ.-E.----G--------Q-----------F-P-V-E---N-----------FI--AA-T--.---HSCLKGLRL---G.......---L-------GR------IN--DTI---T-DW---- 830
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------I--------I----AL--IT----------------LF.-S-.E-.VA--G--------Q--T--------F---A-E---N---C---H---F---AA-TL-.I--HSSLKGLRR---G.......---L----A--G-------IN---TI-V----C---- 831
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------I--------I------T-F--I-------------I-T.-N-.E-.L--LGR-------QGKS------S-F---A-----N----L----K-CA--AA-T--.---HSSLKGLRL---G.......---L-------G-------IN--DTV---T-NW---- 836
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------I--------------C--------------------R-.-VQ.-E.----G----------N------AD-F--I--E-------------------------.-----.......----.......-----------G------------------------- 841
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----R------------------------------------R-.-V-.--.---------D----G--------D-F--I-----------------------A----.-----.......----.......------------L------------------------ 843
31_BC.BR.04.04BR142 ------I--------I----I---------------------RT.-I-.--.---LGE-------Q-----V---S-F---A----------C-------T--AA-A--.----SILRGLQR---I.......---LKS-V---GL---K--I---DTI----------I 822
32_06A1.EE.01.EE0369 ------I--------I---------------------V-L--RI.-N-.T-.A---GE---G---QGNTK----AT-F---V-----------------FG---A-T--.T--H-.......---I.......---LK--VC--G-------IN-IDTI-----DW---- 823
33_01B.ID.07.JKT189_C ------I------X-I----I---------------------PI.HQQ.-E.----GR-------Q-----V---S-F---A------------------V--AA-T--.---HSSLKGLRL---G.......---LG---S--I----I--I-----------GW---- 832
34_01B.TH.99.OUR2478P ------I--------I----I---------------------PT.HHQ.-E.-----R---G---QG-N--V---T-F-S-A----------------------A----.---H-.......----.......-R---------I------------------------I 816
35_AD.AF.07.169H -----RI--------I---------A-I--------------LT.-SQ.GD.LG--GR-------Q--T------S-F---A-----------------FS---R-T--.---HSSLKGLRL---G.......---L----L--G----T--TN-IDTI-----GW---- 827
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------I--------I---------NVI----------P---LT.RHQ.-EE-----R-K-G---Q---K-V-----F---A-----------------FI--AA-T--.---HNSLKGLRL---G.......---L----V--G----T--IT--D---VT--GW---- 830
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----RI--------I--------------------------LT.HHQ.-E.-----R---G---QG----V---S-F---A-----------------FI--AA-T--.I--HSSLKGLRL---G.......---L----V--G----I--IN--DT---V--GW---- 828
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------I--------I----I---------------------RF.-S-.-E.---------G---Q-K---V---S-F---A-----N------RH---FT--AA---G.RGLN-.......---I.......-Q---------I-------I--F-T---V-------I 817
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------I--------I---------A------K----------I.-S-.PE.---------G---QGK---V---S-F---V---V-N------RH---FI-VAA---N.RGL--.......----.......--LLG---L----------I----T---V-------I 817
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------I---------------T------------------IRP.-AA.--.----G--------------G-----L--I----------------------AA----.-----.......----.......--------K---------------TL----------I 824
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------I---------------S-----------X-------RH.-AQ.--.------X------------RX--D-F-T---V--------I----------AA----.-----.......----.......-----------R-------I----------------- 804
43_02G.SA.03.J11223 -----RI--------I------------X-------------LT.HHQ.-E.---------G---Q-----------F---A-E-V-N-----------FI--AA-T--.----SSLQGLRL---G.......---L----L---R------IN-VDTI-----GW---- 819
44_BF.CL.00.CH80 -----RI--------I------T---------K------L--PI.-N-.--.---------G---QG----V-----F---V-----N------RL---FI-TAA---D.RGLKG.......----.......---LG------G-------I----T---V--GW---- 817
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------I--------I----------V---------------LI.-N-.--.---------G---Q-K-------S-F---V-----N-----------FI--AA-T--.T----.......--QI.......--HLG--A---G-----------D-------GW---- 818
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----RI--------I----I-----------K------L---I.-S-.EE.----R----G---QG----VG----FF--V-----N------RH---FI--AA---D.RGLK-.......----.......--LLG--AW--G-------I----T---V-------I 808
47_BF.ES.08.P1942 ------I----------------I-------------------H.-A-.--.----G--------------G-SAS-F-T---I-----------H-------AA----.-----.......---L.......-------------------I----T---V-------I 821
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----RI--------I------...A----------------P-.HQQ.-E.-----R-------QG----V---S-F---A---------------------AA-T--.---HSSLTGLRR---G.......---LG---I--A----I--I--------T-------I 837
49_cpx.GM.03.N26677 -----RI--------I----I----A-I---------V-L--LI.-N-.TE.A---G----G---QG-T--------F-SIV---------C--RH---FV--AA-T--.T--H-.......---I.......---LG--VL--GK------I--FD-I----------I 828
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------I--------I------T--N-I--------------R-.---.--.A-------G--------TFESSAT-F-----V-----F----R---------A-V--.-----.......----.......----------------------F----V--------- 824
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------I--------I----I---------------------LS.HHQ.-E.-----R---G---QGS---V---S-FF--A----------L----------AA----.-----.......-G--.......-R---------I-----------DT-----------I 833
53_01B.MY.11.11FIR164 -----RI--------I----I---------------------LT.HXQ.-EQL----R---G---QG--X-V---S-F-X-A-X----------------I--AA-A--.---HSSLKGLRR---G.......---LGX--S--G--X-T--I---D-A-----GW---- 829
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----RI---V----I--------------------------LT.HHQ.-E.---------G---QG----V-----F-EI--E---------------FI--AA-T--.---HSSLKGLRL---G.......---LG---V--G-X--I--I---DT--V---GW---- 837
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------I-------II----IL-------K------------PS.HHQ.-E.-----R---G---QG----V---S-F-P-A----------L------FI--AA-T-K.---....QGLRR---G.......---LG---L--G----I--IA---TI--V--GW---- 835
O.BE.87.ANT70 ------IA-I---A---V-VIMI--N--KNI----Q---L-IPN.HHQ.EE.AGT-GRTGGG---EG-P-W-PSPQ-F-P-LYT---TII-WT--L-SN-ASGIQKVIS.Y-RLGLWILGQKIINV.......CRICAAVT---L---Q---T---DTL-V---NW--GI 832
O.CM.91.MVP5180 ------IA-I---A-I-I-VIMII-NL-KNI----Q---L-IPV.-HR.QE.AET-GRTG-----G--PKWTA-PP-F-QQLYT---TII-WT--L-SN-ISGIR-LID.Y--LGLWILGQKTI--.......CRLCGAVM---L-------TN--DTI-VS--NW--GI 845
O.CM.98.98CMA104 ------IA-I---A---V---MI--NL-RNI----Q-----IPI.HHQ.SE.VGV-G-TG-G---G--P-L-P-QQ-F-Q-LYT---TII-WT--L-SN-ASGTQ-VIS.H--IGLWILGQKIIDG.......C-LCKAVI---L---Q---T---DTI-V--GKW--DI 853
O.FR.92.VAU ------IA-I---A-I-V-V-ML--NL-KNI----Q---L-IPI.QQQ.AE.VGT-G-TG-G--DE--R-WTP-PQ-F-H-LYT---TII-WI--L-SN-ASEIQKLIR.H--LGLWIIGQRTI--.......CRLFKAII---L---QT--TN--DTV-V---NW--SI 846
O.SN.99.99SE_MP1299 ------IA-I---A-I-V---MI--NL-KNI----Q----K--I.HHQ.PE.AEA-G-TG-G----GMPTL-PWPQ-F-P-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQTVIS.H--LGLWTLGQKIIS-.......CRLCIAVI---L---Q---T---DTI-V---NW-VTI 851
O.US.10.LTNP ------TA-I---A-I-V-VIMI--NL-RNI----Q---L-IPI.HHQ.VE.AGT-G-TG-G---EG-P-WRP-QQ-F---LYT---TII-W---L-SN-ASGIQKVIS.H-RLGLWILGQKLIN-.......CRICTAVT---L---Q---T---DTF-V---NW--GI 835
O.US.97.97US08692A ------TA-I---A-I-I---MVI-NL-RNI----Q-----IPI.HHQ.SE.AET-GRTG-G---EG-P-L-PSPQ-F-P-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQKLSS.H-RVGLWTLGQKIIN-.......CRICAAVI---L---Q---TN-VDTI-V---NW--SI 859
N.CM.02.DJO0131 ------IA--V-A-II-I--ISVIIT-IA----------L--LIPT-TT--.-----ET--GV-GQG----V---S-F-T-V-E-F-N-LI-L----T-S---LQ-TL-.----SLIRGLQLLN-L.......RTRL-GIIA--GK---D--I----TI--V-------L 815
N.CM.04.04CM_1015_04 ------IA--V-A-II-I--ISVIIT-IA----------L--LI.--T.--.------T--GV--Q--G--V-----F---V-E-C-N-VTLL----------TQ-TL-.I--QSLNRGLQLLN-L.......R-RL-GI-A--GK---D--I----T------GX---L 806
N.CM.06.U14842 ------IA----A-II-I--IS-IIT-IA----------L--LI.--T.--.-----ETG-G---Q-----V-----F---V-E---N-LT-L----T-S---LR-TL-.---QSLSKGLQLLN-L.......RIHL-GIIA--XK--XD--I----T---V-------L 828
N.CM.95.YBF30 ------IA----A-I--I--ISI-IT-IA----------L--LI.--A.--.-----ET-GGV--Q--G--V---S-FS--V-E---N-LI-L----T-S---LR-TL-.---QSLSRGLQLLN-L.......RTHL-GI-A--GK--RD--I----T---V-------I 825
N.CM.97.YBF106 ------IA--V-A-II-I--IS-IIT-IA----------L--LI.--AA--.-----ET--GV-GQ--G--V---S-F-----E---N-LI-L----A-S---IR-TL-.I--QSLSRGLQLLN-L.......RIRL-GIIA--GK---D--I----T---V-------F 812
N.FR.11.N1_FR_2011 ------IA----A-II-I--IS-IVT-IA----------L--LI.--A.-D.------T--GV--Q--G--V-----FS--V-E---N-LI-L----T-S---LR-TL-.---QSLSKGLQLLN-F.......RI-L-GI-A--GK---D--I----T---V-------L 817
P.CM.06.U14788 ------I-------II--K-LM-IGNV-RK----X--X-L--LR.LHG.GP.AGIAP-TD-----AGNG-----LE-L-P-------N-VVQI-QI-VSCI-RIKDLLT.I-WIHLGQLLNS..NC.......-RDCFAACG--T----X--T-X--TV--S--NW--Q- 858
P.FR.09.RBF168 ------I-------II----LL-IINV-R-I------V-L--LG.LNG.DP.AGIAP-TN-----AGNG-----LD-F-P-V----KN-VVQI-QI-VGCI-GIKDLLT.I-WIHLGQLLTR-LNC.......-RDCFAACG--T----Q--T---DTV--S--GW--Q- 852
CPZ.CD.06.BF1167 ------IA-I--AS-------MFIINL-GKL-----L--P-IPI.Q-A.--.-GQ---T--G---SG---WRGYPV-F-Q---E-C-Q-L-WI-QTSVN--WHLWTLIK.-IHQWSLLLWETVRQLLRRLIHL-TQFLH--ET-GILIRQHCIVCIDTL-EFTGWW--G- 861
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------M-LIV---II----C--IG-LI----K------L--LI.-AN.Q-.--GLGET-KG---NV-G------S-F-P-V-E---N-LS-L--Q---CASLIW-LL-.I--QYSLRGVQQIGTL.......-HQLRGT----TT-I----I---DT-----G-----I 828
CPZ.GA.88.GAB1 ------I-L-A---II----IMT-F-V-R----------L--LI.-VQ.-E.QG-LGE-D-G---Q--S--V---E-C-P-------N-GIW--QS-TS-ACN-W-QLK.T--HLILHSLRLLR-R.......-CLLGGII---GK---I--I---D------------I 827
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------A-I-IA--I----LMFIVNVLRQ-----M--FS-IPT.QAE.QD.-EQ-G--A-G--D-G-I-WTPSPR-FFSIV-E---N-L-WI-QTCLNFVWLLGT-LQ.A-KQGTISFIQTIIIVHRNLVLKWRLFRDW-ANAYVIV-T-FIRN-DRL-NFT-WW--IL 848
CPZ.US.85.US_Marilyn ------I-LIV-AS---I---GVIF-L-AK---------L--LF.--T.-E.------T--GA-KT-NV--T---S-F---V-E---N-LI-L----E-----LR-T-Q.I--QNINKGLQLLN-L.......RARC-GVIA--AR---V--T---DT-----------I 809
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B.FR.83.HXB2 IEVVQGACRAIRHIPRRIRQG.LERI.LL* 856
A1.AU.03.PS1044_Day0 --IG--I----LN--------.---A.--- 871
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --IG-RF----L---------.---A.-I- 855
A1.ES.06.X2110 --IG--IG---LNV-------.---S.--- 862
A1.IT.02.60000 --IG-RV----L---------.F--A.--- 868
A1.KE.06.06KECst_001 --I--RIG---L---------.F--A.--- 879
A1.RU.11.11RU6950 --IG-------CN--------.A--A.-Q- 864
A1.RW.07.pR463F --IG-RL----I---------.F--A.--- 858
A1.SE.95.SE8538 --LG-RL----L---V-----.F--A.--- 855
A1.TZ.01.A341 --IGLRIG--LL---------.F--A.--- 854
A1.UA.01.01UADN139 ---G-RF----CN--------.A-KA.-Q- 862
A1.UG.07.p191845 --IG-RLG-GFL---------.---V.--- 881
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --IG-RIV---L---------.---A.-Q- 860
A2.CD.97.97CDKTB48 --IG-R------N--------.---A.--- 851
A2.CM.01.01CM_1445MV --LG-RI----LN--T-----.F--A.--- 863
A2.CY.94.94CY017_41 --IG-R-F---LN--------.---A.--- 866
B.AR.04.04AR143170 --X--RLG---IN--------.---A.-Q- 849
B.AU.04.PS1038_Day174 --A--R-.......X------.---L.XX- 849
B.BO.09.DEMB09BO001 --II-R-G-------T-----.---A.--- 854
B.BR.06.06BR1119 ------FV----N--------.---S.--- 864
B.CA.07.502_1191_03 ---L-R-G--VL-V-------.F--S.--- 863
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 --TI-RIG---I---------.---A.--- 854
B.CN.10.DEMB10CN002 --A--RIG---I---------.----.-V- 859
B.CO.01.PCM001 --G--R------NV-------.---A.--- 851
B.CU.99.Cu19 --I--RGF--FL---------.---A.--- 864
B.CY.09.CY266 LDIL-R-F---L---------.---A.-Q- 861
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ---A-R-W--VL---V-----.---A.--- 875
B.DK.07.PMVL_011 --ALLRTF---L---------.---A.--- 880
B.DO.05.05DO_160884 --G-RVIV--FL---------.F--A.--- 843
B.ES.09.P2149_3 --A--RL----L---------.F--A.--- 846
B.FR.08.DEMB08FR002 -------G---L---------.---L.--- 875
B.GE.03.03GEMZ004 ---A--IF---I---------.---A.--- 858
B.HT.05.05HT_129389 --I-RRVV---L-V-T-----.---A.--- 863
B.JM.05.05JM_KJ108 --I-LRIF---L---T-----.---A.--- 855
B.JP.05.DR6538 -----R-G---L---------.----.--- 866
B.KR.07.07KYY4 --IL-RIY---L---T-----.---A.--- 856
B.NL.00.671_00T36 --TI-R-F---L---------.----.--- 856
B.PE.07.502_2649_wg8 L-LL-RFG---LN--------.----.-Q- 849
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---A-RFG---L---------.---A.--- 853
B.RU.11.11RU21n -----RTF--VL---------.F--A.--- 843
B.TH.07.AA040a_WG11 -----RT----L---------.---T.-V- 851
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----R-A---LN--------.---A.--- 861
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----RVF---L---T-----.---A.--- 847
B.UA.01.01UAKV167 --IA-TIG---L---------.---F.--- 866
B.US.11.ES38 --GL-R-W--FI---------.----.--- 863
B.UY.02.02UY_TSU1290 --A--RVG---L---A-----.---A.--- 868
B.VE.10.DEMB10VE001 L-LI-VVF---L---------.---L.--- 864
B.YE.02.02YE507 --AI-RTF---LN----V---.---A.--- 862
C.AR.01.ARG4006 ---I-RIWEI-CN--------.F-AA.-Q- 857
C.BR.07.DEMC07BR003 --II--IW---CN--------.F-AA.-Q- 887
C.BW.00.00BW07621 --AI-RI----CN--------.F-AA.-Q- 851
C.CN.98.YNRL9840 -KL-YSI--------------.F-LA.-Q- 869
C.CY.09.CY260 V-LLRRISGI-CS-R----RC.-AAA.-Q- 861
C.ES.07.X2118_2 --L--RL----CN--T-----.--TA.--- 850
C.ET.02.02ET_288 --L--RFW---CNA-------.F-AA.--- 858
C.GE.03.03GEMZ033 --LI-RI--G-YNV-------.F-AA.-Q- 866
C.IL.98.98IS002 -QL--NIW-T-CN--------.F-AA.-Q- 852
C.IN.03.D24 --L-LRI----LN--------.F-AA.--- 876
C.KE.00.KER2010 --LI-RI----LN--T-----.--AA.--- 863
C.MM.99.mIDU101_3 -A--HRI-----N--------.F-AA.-Q- 866
C.MW.93.93MW_965 -----RIR---CN--------.F-TA.--- 853
C.SN.90.90SE_364 --L--RI----SN--------.F-AA.-Q- 842
C.SO.89.89SM_145 --LA-RI--GV-N--T-----.F-AA.--- 862
C.TZ.02.CO178 --L--RIG---.......---.F-TA#-Q- 863
C.US.98.98US_MSC3018 --FI-RI----VN--T-----.F-AA.-Q- 846
C.UY.01.TRA3011 ---L-RIW---CN--------.F-AA.-Q- 859
C.YE.02.02YE511 --I--RS---LCN--------.F-AA.-Q- 863
C.ZA.10.DEMC10ZA001 F-A-LRF-----N--T-----.F-AA.--- 854
C.ZM.02.02ZM108 L-LL-RI-----NT-------.F-AA.--- 880
D.CD.83.ELI --II-R----VLN--------.---S.--- 854
D.CM.10.DEMD10CM009 --A-LR-F---L---------.---A.--- 845
D.CY.06.CY163 -T---RT---VLR--------.F--A.--- 859
D.KE.97.ML415_2 --II-R-F--FLN--T-----.---A.--- 859
D.KR.04.04KBH8 ----RR-F--VL---------.F--A.-I- 843
D.SN.90.SE365 -D---R-----L---T-----.--GA.--- 851
D.TD.99.MN011 --I--R-A---LN--------.---A.--- 846
D.TZ.01.A280 --II-R-F--VL-----V---.---A.--- 853
D.UG.08.p191859 --LA-RLG-G-LN--T-----.---A.--- 855
D.YE.02.02YE516 --I--R-G---LN--------.---A.--- 847
D.ZA.90.R1 -----R----VLNV-V-----.---L.--- 859
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --AL-R-G--VLNV-T-----.---A.--- 846
F1.AR.02.ARE933 --A--R-V--VCN--------.---A.F-- 846
F1.BE.93.VI850 ---L-R-G--VLN--------.A--A.--- 832
F1.BR.07.07BR844 L-AL-R-G--VLN--------.---A.--- 850
F1.CY.08.CY222 --AL-R-G--VLNV--K----.----.--- 845
F1.ES.11.DEMF110ES001 L--L---G--VLN--------.F--A.--- 845
F1.FI.93.FIN9363 --AL-R-V--VLN-------R.V--A.-I- 843
F1.FR.96.96FR_MP411 ---L-R-G--VLNV-------.---S.--- 844
F1.RO.96.BCI_R07 --AL--VLT--LN--------.---A.--- 864
F1.RU.08.D88_845 L-AL-R-G--VL---------.---L.--- 863
F2.CM.10.DEMF210CM007 -D-L-RIG--VL---------.F--A.--- 848
F2.CM.97.CM53657 ---L-R-G---L---------.A--A.--- 850
G.BE.96.DRCBL ---A-R-G--VLN--------.---A.--- 855
G.CM.10.DEMG10CM008 ---A-RVG--FLN--------.----.--- 848
G.CN.08.GX_2084_08 ---AHR-----CN--------.---A.-V- 860
G.CU.99.Cu74 --I--RT---FLN--------.F--A.-Q- 866
G.ES.09.X2634_2 --I--RVG---LN--------.---A.--- 859
G.GH.03.03GH175G ---I-R-G---LN--T-----.F--A.--- 863
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B.FR.83.HXB2 IEVVQGACRAIRHIPRRIRQG.LERI.LL* 856
G.KE.93.HH8793_12_1 --I--R-F--FLN--T-----.---A.--- 851
G.NG.09.09NG_SC62 ---A-R-G--FL-----V---.---A.--- 857
G.PT.x.PT3306 ---G-RVG--FLN--V-----.---A.--- 873
G.SE.93.SE6165_G6165 ---A-R-----LN--T-----.---A.--- 867
H.BE.93.VI991 --L--R-W---L---------.F--A.--- 863
H.BE.93.VI997 --I--R-W--VL---------.----.--- 856
H.CF.90.056 -VI--R-W---L---------.F--S.--- 849
H.GB.00.00GBAC4001 X-L--R-G---I---------.F--A.--- 856
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --I---IF---L--------X......... 850
J.CM.04.04CMU11421 --IXRR-F--VL---------.F--A.--- 861
J.SE.93.SE9280_7887 --IA-R-F---L---------.---A.--- 852
J.SE.94.SE9173_7022 --IA-R-F---L---------.---A.--- 854
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --I-YR-F--LL---------.F--L.--- 852
K.CM.96.96CM_MP535 --IG-R-F--LL---------.---A.--- 843
01_AE.AF.07.569M --I----W--FI---------.----.--- 859
01_AE.CN.09.1119 ---A---W---L---------.---T.-V- 859
01_AE.HK.04.HK001 ---A-R-W---L---------.---T.-V- 860
01_AE.JP.x.DR0492 ---A-R-W--FL---------.F--A.--- 866
01_AE.TH.04.BKM ---A--VW---L-----L---.---A.--- 872
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -----VIW---L---------.---T.--- 868
01_AE.TH.90.CM240 ---A---W---L---------.---T.--- 858
01_AE.VN.98.98VNND15 ---A-R-W--FL---------.---A.-Q- 868
02_AG.CM.08.DE00208CM001 --IG-R-----FN--------.V--A.--- 881
02_AG.ES.06.P1261 --IG-A-G----N--------.---A.--- 861
02_AG.FR.91.DJ263 --IG-RVG---LN--------.---A.--- 870
02_AG.GH.03.03GH181AG --LG-RFG---LN--------.---A.--- 867
02_AG.LR.x.POC44951 --IG-R-G----N--T-----.--KT.--- 853
02_AG.NG.x.IBNG --IG-RVG----N--------.F--A.--- 855
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --I--RTG---CN--------.---A.-Q- 862
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --IGRR-G---LN--T-----.F--A.-Q- 857
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --IG-R-G--LL---------.---A.--- 860
03_AB.RU.97.KAL153_2 --IG-RF---M-N--------.A-KA.-Q- 840
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --A--R-----CN--------.---A.--- 856
05_DF.BE.x.VI1310 --AL-R-G---LN--------.---A.--- 862
06_cpx.AU.96.BFP90 A----RIF--FLNV-------.F--A.--- 860
07_BC.CN.98.98CN009 --L---L----YN--------.F-AA.-Q- 860
08_BC.CN.06.nx2 -NR--EI---FLNV--S-S--.FGAA.SQ. 869
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---L-R-G---L---------.F--A.--- 843
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --I--R-V---LN--T-----.---A.--- 841
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---IHRXL--VL---------.---A.--- 866
12_BF.AR.99.ARMA159 L-AL-RIG--VLNA---V---.---A.--- 843
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --TG-RIG-G-L---------.F--A.-Q- 868
14_BG.ES.05.X1870 -X----VG---LNV-V-----.---F.--- 866
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---A-R-W---LR--------.F--A.--- 855
16_A2D.KR.97.97KR004 --I--R-----IN--------.---A.--- 863
17_BF.AR.99.ARMA038 --AL-R-G--VLN--------.F--A.--- 849
18_cpx.CU.99.CU76 --I--RTG---LN--------.A--A.-Q- 865
19_cpx.CU.99.CU7 --II-R-W--VL---------.---A.--- 802
20_BG.CU.99.Cu103 --I--RGF--FL---------.F--A.--- 850
21_A2D.KE.99.KER2003 --I-RR-----LN--------.F--A.--- 853
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --IT-R-W--FL---T-----.---A.--- 849
23_BG.CU.03.CB118 --I--RGF--FL---------.F--A.--- 856
24_BG.ES.08.X2456_2 --I--RGF--FL---------.F--A.--- 850
25_cpx.CM.02.1918LE --IA-R-G---LNV-V-----.---A.--- 858
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --IA-RGG---L---------.---A.-Q- 859
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---A-R-G---IN--------.A--A.-Q- 864
28_BF.BR.99.BREPM12609 --IL-RI-----N--T-----.---A.--- 869
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----RIW---L---T-----.---A.--- 871
31_BC.BR.04.04BR142 ---I--IG---YN--------.F-AA.-Q- 850
32_06A1.EE.01.EE0369 ---G-RVF--FLN--------.--IA.--- 851
33_01B.ID.07.JKT189_C ---I-IVW---L---------.F--S.--- 860
34_01B.TH.99.OUR2478P -----R-Y---L---------.---A.-I- 844
35_AD.AF.07.169H -DIG-RFG---L---------.--GA.--- 855
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---A-RTG---LNV-T-----.---A.--- 858
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --IA-R-----L---------#---A.-Q- 856
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --AL-R-G--VLN--------.---A.-I- 845
39_BF.BR.04.04BRRJ179 L-AL-TIG-G-L---------.---S.--- 845
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --A--RIG-G-L---------.---S.--- 852
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --XL-RXG--XL---T-----.---A.--- 832
43_02G.SA.03.J11223 ---A-R-----IN--------.F--A.--- 847
44_BF.CL.00.CH80 ---L-R-G--VL---------.F--A.--- 845
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --T--SL---FLN--------.---A.--- 846
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --AL-R-G--VLN--------.---A.--- 836
47_BF.ES.08.P1942 --AL-S-G--VL---------.---A.--- 849
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---ARR-W---I---------.---A.--- 865
49_cpx.GM.03.N26677 ---ARR-F--LLN----T---.---A.--- 856
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --I--RVW--FL---------.---S.--- 852
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----R-Y---L---T-----.---A.--- 861
53_01B.MY.11.11FIR164 -----R-W---L---------.---A.-Q- 857
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----R-W---L---------.---A.-Q- 865
55_01B.CN.10.HNCS102056 --AA---G---L---------.---S.--- 863
O.BE.87.ANT70 -AGI-RIGTG--N--------.---S.--- 860
O.CM.91.MVP5180 -LGL-RIGQGFL---------.A---.-V- 873
O.CM.98.98CMA104 -LGI-RIG-G-LN-------X.---S.--- 881
O.FR.92.VAU -LGI-SIG-G-LN--------.---L.--- 874
O.SN.99.99SE_MP1299 -LGI-RIG-G-LN--------.---S.--- 879
O.US.10.LTNP -SGI-RIG-G--N--------.---S.--- 863
O.US.97.97US08692A -LGI-RIG-G-WNV-------.F--S.--- 887
N.CM.02.DJO0131 --LA-RIG-G-L---------.---A.--- 843
N.CM.04.04CM_1015_04 --LA-RIG-G-L---------.---T.--- 834
N.CM.06.U14842 --LA-RIG-G-L---------.----.-V- 856
N.CM.95.YBF30 --LA-RIG-G-L---------.---A.-I- 853
N.CM.97.YBF106 --LA-RIG-G-L---------.---A.--- 840
N.FR.11.N1_FR_2011 --LA-RVG-G-L---------.---A.-I- 845
P.CM.06.U14788 -A-G-QIG-GFLN----L---.---S.--- 886
P.FR.09.RBF168 -I-G-QIG-GFLN--------.I--S.--X 880
CPZ.CD.06.BF1167 --ALRV-VDI-----T-----.--IA.-N- 889
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 L-AITRLG-G-L---------.---A.--- 856
CPZ.GA.88.GAB1 --AF-VTL-I--N--------.---A.--- 855
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --GAVNIF-G--N--T-----.--IA.-N- 876
CPZ.US.85.US_Marilyn --LTRRLFLG-I---------.---S.--X 837
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B.FR.83.HXB2 MGGKWSKSS.VIGWPTVRERMRRA.......................EP.AADRVGAASRDLEKHGAITSSNTAATNAACAWLEA.QEE...E.E.VGFPVTPQVPLRPMTYKAAVDLSHFLKEKGGLEGLIHSQ.RRQDILDLWIYHTQGYF.PD*QNYTPGP.GVRYP 135
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------R-.SK--SEI--KI-QT....P...................T.--EG---V-K--D----V----V..NHPS-T----.---...G.-.-----R---------F-G-F---F--------D---Y-X.K--E-----V-N-----.--W-------.-I--- 134
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---------.IV---EI------T....P...................A.--EG---V-----R--------------S------.---...-G-.-----R---------F-G--------------D---Y-R.K--E-----V-N-----.--W-------.-T-F- 137
A1.ES.06.X2110 -------RRREVE-TE-----QQT....P...................A.--SG---V-Q--D----V----I..NHPS------.--D...-.-.-----R-----------G-F---F--------D-----K.K--E-----V-------.--W-------.-I--- 135
A1.IT.02.60000 ---------.IV---E----I---....PAPA................-.--RG--PV-Q--D-Y--V--R--ST---T------.--D...-.-.-----R-----------G--------------D---Y-R.K--E-----V-------.--W-K-----.-I--- 139
A1.KE.06.06KECst_001 --S---R--.KV---E------N-....P...................S.--PG---V-Q--D----V--T-V..N-PS-V----.---...-.G.-----R-----------G-L------------D---Y-R.---E-----V-----F-.--WH------.-T-F- 134
A1.RU.11.11RU6950 ---------.IV---Q----I---....PAPA................-.--SG--PV-Q--DR---V-----------------.---...-.-.-----R-----------G-F------------D---Y-K.---------V-------.--W-------.-I--- 139
A1.RW.07.pR463F ---------.IV---E----I--T....P...................-.--TG---V-Q--D-------T-I..NHPS-V----.---...G.-.-----R-------------L------------D---Y-R.K--E-----V-N---F-.--W-------.-P-F- 134
A1.SE.95.SE8538 -------R-.KE--SE---KI-QT....P...................-.--KG---V-Q--DR--------I..NHPS-T----.--D...-.-.-----K-----------G-F------------D---Y-R.K--E-----V-N--X--.--W-------.----- 134
A1.TZ.01.A341 ---------.IV---E--------....P...................A.--PG---V----D-------N-V..NHPS-V----.--D...-.-.-----R--------------------------D--T---.K--------V-----F-.--W-------.-I--- 134
A1.UA.01.01UADN139 ---------.IV---QI---I---....PAPAAPA.............-.--TG--PV-Q--D----V-------N--D------.---...-.-.-----K-----------G-F------R-----D---Y-R.K--E-----V-------.--W-------.-I--- 142
A1.UG.07.p191845 --N----G-.IV---EI---I--T....P...................A.--PG---V-Q--D----V----V..NHPSN-----.---...-.-.-----R-------------F------------D---Y-R.K--E-----VH----F-.--W-------.-I--- 134
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------.IV---QI---I-QT....PTA.................A.--EG---V-----R---------E-N-ESL--VR-.---...-E-.-----R-----------G-F------------D---W-R.K--E-----V-N-----.--W-------.----- 139
A2.CD.97.97CDKTB48 -------RT.IV---EI------T....PPAAEGVRPTP.........-.--EG---V-Q--AR---V-------N-PD------.---....E-.-----R------A----G--------------D---Y--.---------V-N-----.--W-------.-A-F- 146
A2.CM.01.01CM_1445MV --S-L--.....---A-------T....P...................-.--EG---V-Q--GTR--V-IR------SD------.---...SD-.-----R-----------G-F------------D---Y--.K--E-----V-------.--W-------.---F- 133
A2.CY.94.94CY017_41 -------R-.IP---AI------T....PPTAQRTEAVS.........-.--PG---V-Q--AT---V---------PD---V--.---...-S-.-----R---------F-G-F---F--------D---Y--.K------M-V-------.--W-------.-I--- 147
B.AR.04.04AR143170 ---------.MV---AI-DK---T.......................--.--EG---V----AER--V--N---TN---------.--D...-.-.-----R---------HR--I------RKE-------W--.K--------V-------.--W-------.-T--- 136
B.AU.04.PS1038_Day174 -------X-.XVX--A---X-X--.......................--.---G--PV--X--R--------------D------.--X...-.X.-----R---------F-G-L----------------Y-E.--KE-----M-------.--W-------.-E--- 136
B.BO.09.DEMB09BO001 --N----H.....--A--------.......................--.---G---------R--------------D------.---...-E-.-----R-----------G-L----------------Y--.K--------V-N-----.--W----K--.-I--- 133
B.BR.06.06BR1119 ---------.IV---AI---I---.......................--A---G--P------SR--L-T-----N------V--.--N...-E-.-----R-------------L---------------VY--.K----------------.--W-------.-T--- 138
B.CA.07.502_1191_03 -------GG.MG--NA--D----T........................-.--EG---------R-----------N-PD------.---...NE-.-----R---------------------D-------TW--.K--------V-N-----.--W-------.-T--- 136
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 -------R-.EG---A--K--QQ-EPKA...................--.--EG------------------..IN----T----.---...-G-.-----K-------------L-------------------.Q--------V-N-----.--W-------.----- 139
B.CN.10.DEMB10CN002 -------PR.LG--SAI------TEPV....................--.--EG---------ER--L-T-----N---------.--D...-.D.-----R-----------G-L-------------------.K--E-----V-------.--WH------.-T-F- 139
B.CO.01.PCM001 -------RK.AAE-AD-----E--.......................--.--EG------------------------D--X---.H-D...-.-.-----R---------R---I-M--------------Y--.K-K------V---E---.--W-C-----.----- 136
B.CU.99.Cu19 --R----L-.RE---A--------.......................--.--EG---V-----R-------------DD------.---...-.-.-----R------------------------------Y--.K-RE-----VX------.--W-------.-I--- 136
B.CY.09.CY266 ---Q---R..KVE--AI-----Q-....P.....................--EG---V----D------X.................................................................................................... 43
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------R--.LV---D--------.......................--.---G-------------L-----P----D------.---...QE-.-----R-------------L---------------VW--.KK-------V-N-----.--W-------.-I-L- 137
B.DK.07.PMVL_011 -------R-.MG---AI-----K-.......................--.--EG--------AR--------------D------.---...-.-.-----R---------F-G-L------R-------M-Y--.K--------V-------.--WD------.-T--- 136
B.DO.05.05DO_160884 ---------.IV---AI-D-----EPA....RPASG..............--SG---V----D---------..VN-PD-V----.--D...-.-.-----R------------------------------Y--.K--------V------.................. 124
B.ES.09.P2149_3 ----L--R..-RE-TV--------....GPPQA..............--.---G-------------L------TN---------.-Q-...-E-.-----R-------------L-M--------------Y--.Q----------N-----.--W-------.-I--- 141
B.FR.08.DEMB08FR002 --SS---C-.PV----I---I---....PA.............DGERA-.---G---------R---L-------N---------.---...-E-.--Y--R-----------G-L--------------I-Y--.Q--------V-N-----.--W-------.----- 143
B.GE.03.03GEMZ004 ----L--R..TRE-FN-----E-T.......................--.--VG-----Q---RY--L--R--P-N---------Q---...-.-.-----R------------------------------Y--.K--------VHN---F-.--W-S-----.-I--- 136
B.HT.05.05HT_129389 --A------.R----AI-------EPAA...................--.---G-------------L-T---SEN--D------.-K-..DDE-.-----R-----X-----------------------VY--.K--------V-N----.................. 126
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------.KL---AI-----Q-EPA....................--.---G---V--------------I..NS--GV----.---...-.G.-----R-----------G-----------------VY--.K--------V------.................. 121
B.JP.05.DR6538 --------K.LG----I------T.......................--.---G---V------Y----------N--D------.---...-.-.-----R---------F-E-F----------------Y--.K--E-----V-----I-.--WH------.-I-F- 136
B.KR.07.07KYY4 -------R-.MP--N-I------TEPA....................--.--EG---V----DQR--V-T----SN---------.---...-.-.-----R-----------G-L----------------W--.K--------V-------.--W-------.-T-F- 139
B.NL.00.671_00T36 -------HK.GG---A-----Q--.......................--.---G--PV--------------..TN----V----.---...-.-.-----R-----------G-L---------------VY--.K--------V-------.--WD------.-I--- 134
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------.LV--XR----I--T....PP....................-TEG---V-----R-----IN--T-N--DM-----.---...-.-.-----R---------F-G-L--------Q---D---Y--.Q-A------V-------.--WH------.-T-F- 136
B.PY.03.03PY_PSP0115 --A----...FS--A-----I-K-.....................EP--.--EG---V---------------P-N--D---V--.-Q-...GE-.-----R-----------G-L--------------I-Y--.Q-R------V-N-----.--W-------.----- 137
B.RU.11.11RU21n ---------.L----RI----Q-T.......................--.--EG---V---------------------------.---...-.-.-----R-----------G------------------Y--.K----------------.--W-------.-T--- 136
B.TH.07.AA040a_WG11 ---------.LV---R-----QQV.......................--.---G-------------------------------.---...-.DG-----K-----------G-L-------------------.---------V-------.--W-------.-T--- 137
B.TT.01.01TT_CRC50069 --N----IK.TGE--A--------.......................--.--EG---------R---F----------DR--V--.---...DS-.-----R-----------G-I----------------Y--.Q-K------V-N----.................. 121
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------R-.IP--SNI---I-Q-.......................--A---G---V--------------------D------.---...-.-.-----R--------D--G-I------RKE------VY--#K-K------------F-.--W-------.----- 137
B.UA.01.01UAKV167 -------R-.TG---A-----E--.......................--.--EG---V-----R--------..VNS---T----.---...-.-.-----R-------------L--------------I----.---------V-N-----.--W-------.-I--- 134
B.US.11.ES38 -------I-.AD--SR--------GTA....................--.--EG---------R---------VTN------VA-.---..DDE-.-----R---------F---L------N--------VW--.K--------V-N-----.--W-------.-P--- 141
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------.KG---A-----T--....PAVDPT...............A---G---V-----R----------Q---N------.--D...GE-.-----R-----------G-L----------------Y--.Q--------V-N-----.--W-------.-T-F- 142
B.VE.10.DEMB10VE001 -------R-KEAE-AKI--K-KQT.......................--A--EG---V------Y-------------D------.--D...-.-.-----R---------PR--M---------------V---.---E-----V-------.--W-------.-T--- 138
B.YE.02.02YE507 ---------.-V---AI-----KT.......................--.---G--------D-R-------------D------.---...QED.-----R------------------------------Y--.K--E-----V-N---F-.--W-------.-I--- 137
C.AR.01.ARG4006 --N----....L---A--------....PPGVGDX........RRQDA-.--EG--P--Q--DRY--L-----P-N--D------.-Q-...-E-.-----R---------F-G-F---F------------Y--.Q-K------V-N-----.--W-------.----- 145
C.BR.07.DEMC07BR003 --N----C-.PV--SAI------T.......................--.--EG--P--Q--DRY--L-----PGN---------.-Q-...-E-.-----RX------------F---F------------Y-K.K----I---V-N-----.--W-------.-I--- 137
C.BW.00.00BW07621 ---------.IV---A----I--T.......................D-.--EG-----Q--DR---------PT----------.---....D-.-----R-----------G-L--GF------------Y-T.K-KE-----V-------.--W-------.-T--S 136
C.CN.98.YNRL9840 -------N-.KVE--AI------T.......................--.--EG-----Q--D-Y--L-X.................................................................................................... 45
C.CY.09.CY260 --N---.--.LR---AI------T....APAAERMRQT.........--.--EG---------R---L-X.................................................................................................... 54
C.ES.07.X2118_2 --S------.IV---A----L-KT.......................--.--VG-----Q-------L-----VTN--D----Q-.---...-G-.-----R-----------G----GF------XXXXXXXXX.XXXXXXXXXXXXXXXXX.XXX#------.----- 136
C.ET.02.02ET_288 --SA---C-.PR--S-I-----QT....PP....................--EG---------Q---L-T---PEN-------Q-.---...-E-.-----R-------------F--GF------------Y--.K-KE-----V-N---F-.--W-------.----- 137
C.GE.03.03GEMZ033 -------N-.IV---A----I--T.......................--.--EG--------D----L-T----EN--D----K-.---...-E-.-----R----V------G-F---F--------D---Y-K.Q--------V-N---F-.--W-------.----- 137
C.IL.98.98IS002 --ST---C-.PV---A----I-Q-.......................R-.--EG-----Q---E-R-L----A-----D--R--E.---...-E-.-----R-----------G-F---F------------Y-K.K-KE-----V-N-----.--W-C-----.----- 137
C.IN.03.D24 --S----CG...--SE-------T.......................--.--EG-----Q--AR---L----------D------.---...-G-.-----K-----------F-F---F--------D---Y-K.K--E-----V-----F-.--W-------.-I-L- 135
C.KE.00.KER2010 ---------.IV---A--------.......................--.--EG-----Q--D-Y--L------GN--D----Q-.---...-E-.-----R---------R-G-I---F--------D---Y-K.K--------V-N---F-.--W-------.----- 137
C.MM.99.mIDU101_3 -------R-.IV---AI------T.......................--.--EG-----Q--D-Y--L-----DTS--D----R-.---...-E-.----IR---------F-G-F---F------------Y-K.K--E-----V-------.--W-------.----- 137
C.MW.93.93MW_965 ---------.I----D----I-QT.......................S-.--EG-----Q--D----L-T---VSN---------.---...DGD.-----R-------------F---F--------D---Y-K.K--------V-N---F-.--W-------.----- 137
C.SN.90.90SE_364 -------C-.IV---E----I--T.......................N-.--TG-----Q--D-Y--L---------E---Q---.--Q...-E-.-----R-----------G-F----------------Y-K.K--E-----V-N-----.--W-C-----.----- 137
C.SO.89.89SM_145 --------R.IV--ANI---I--T.......................--.--EG-----K--D-Y--L-N---PTN--D----Q-.---...-E-.-----K-------------F---F------------Y-K.K--E-----V-------.--W-------.----- 137
C.TZ.02.CO178 -------R-.IV---EI---I--T....RPAAEGVP..............--EG-----Q--D----------G----DS-----.---...SE-.-----R----V------S-----F------------Y-K.K--------V-N---F-.--W-C-----.----- 143
C.US.98.98US_MSC3018 -------C-.IV---A-----K-T.......................--.--EG-----Q--D-Y--L-----DTN--D----K-.---...-G-.-----R-------------F---S------------Y-K.K--E-----V-----F-.--W-------.X.... 133
C.UY.01.TRA3011 --N----C-.PV---DI---I--T.......................D-.--EG--P--Q--D-Y--L-----P-N--D------.-Q-...AE-.-----R---------F-G-F---F------------Y--.K--------V-N-----.--W-------.---F- 137
C.YE.02.02YE511 ---------.IV---V--D-I--T....NPAAAGVGAASQ.......DS.--AG-----Q--A----L-----PTN---------.--Q...DE-.-----R-----------G-----W------------Y-K.K--E-----M-N-----.--W-------.-T--- 149
C.ZA.10.DEMC10ZA001 --N------.IV---A-------T....RPTAKRERRAKP..........--VG-----Q--D---------Q..--------Q-.---...DD-.-----R-----------G-F--GF--------D---W--.K--------V-------.--W-------.----- 145
C.ZM.02.02ZM108 --N-----.....--A----I--T....RT.............GAAT--.--EG-----Q--D-----------T---D------.---....E-.-----R-------------F---F------------W-K.KG-E-----V-----F-.--W----S--.----- 138
D.CD.83.ELI ---------.IV---AI---I--T....NP....................---G---V----------------S---D------.---...SD-.-----R-----------E-L----------------W-K.K--E-----V-N---I-.--W-------.-I--- 137
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------.IV---AI------T....QPT................--.---G---V----------------Q---D------.---...DG-.-----R--------------------------D--VY--.K--E-----V-------.--W-------.-T--- 140
D.CY.06.CY163 ---------.IV---AI---IK-T.......................D-.---G---V-----------X.................................................................................................... 45
D.KE.97.ML415_2 ---------.IV---AI-D-I--T....APAAEGER............A.--EG------------------A-Q--PD------.---...-E-.-----R-------------F---F------------W--.K--E-----V-N---F-.--W-------.-I--- 144
D.KR.04.04KBH8 -------......--AI------T.......................--.---G---------R------R-------D------.---...-E-.-----R----T--------L-------D-------VW--.K--------V-N---F-.--WH------.-I--- 132
D.SN.90.SE365 ---------.IVE--AI---I--T.......................--.---G---V---------V-----KD---D------.---...DGK.-----R-----------------------------VW-K.K--E-----V-----F-.--WH------.-T--- 137
D.TD.99.MN011 ---------.IV---AI---I--T.......................D-.--EG---V-----R----------T----------.--G....E-.-----R---------F-------------------VW--.K--------V-------.--W-------.-T--- 136
D.TZ.01.A280 ---------.IV---AI---I-K-.......................D-.---G---V-----R----------H---D------.---...AD-.-----R--A----------L-------D-------VW--.---------V-----F-.--WH------.-T--- 137
D.UG.08.p191859 ---------.IV---AI---I--T....NPNNP..............--.--EG--------AR-----N----QN-PDV--V--.--Q...DE-.-----R-----------G-L---------------VW--.Q----------N-----.--W-------.----- 142
D.YE.02.02YE516 ---------.IV----I--KI-KT.......................D-.---G---V---------------..N-P-------.--D....E-.-----R-----------------------------V---.---------V-------.--W-------.-I-H- 134
D.ZA.90.R1 ---------.IV---AI---I--T.......................D-.---G---V----------------S---D------.---...SE-.-----K---------F-E------------------W-K.K--E-----V-N---I-.--W-------.-I--- 137
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------.I----A-------T....PP....................---G---V-Q--DRR--------GV--SDL-----.--D...-.-.-----K-----------G-------------........................................... 96
F1.AR.02.ARE933 ---------.IV---EI------T....PP....................--EG---V-Q--DRR--------KNN-PDL-----.---...-.-.-----R---------F-G-#------................................................ 90
F1.BE.93.VI850 ---------.IV---A-G----QT....PT....................--EG---V----DRR--------RT--PDL-----.---...-.-.-----R----V-------------------------Y-K.K-G-T----V-------.--W-------.-I--- 136
F1.BR.07.07BR844 ---------.IV--SAI-------....PPAEGVGAVSQ........D-.-K.G---V-Q--GQR--------S-N-PDL-----.---...-.-.-----R-------------F--GF--------D---Y-K.K--E-----V-------.--W-------.----- 146
F1.CY.08.CY222 -------C-.IV---A-------T....PP....................--EG---V-Q--DRR--V-X.................................................................................................... 45
F1.ES.11.DEMF110ES001 ---------.IV---AI------T....PP....................--EG---V----D-R----T---S-N-PDL-----.---...-.-.-----R---------------I-F------------Y-K.---------V-----F-.--W-------.-T-F- 136
F1.FI.93.FIN9363 ---------.IV---AI------P....PPA...................--EG---V-Q---RR--------G---PDL-----.--D...-.-.-----R-----------G-F---Q-XX--------XY-K.K--E-----L-------#--W-------#----- 137
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------.IV---A-------T....PP....................--EG---V-Q--DRR--V---------PDL-----.--D...-.-.-----R---------F--------------------Y-K.K--E-----V-----F-.--W-------.-I-F- 136
F1.RO.96.BCI_R07 ---------.LA---A----I--T....PP....AAERG...........--EG---V----DRR--------G---PDL--V--.---...DG-.-----R----P------G-L------R---------Y--.K-RE-----V-N-----.--W-------.-T--- 142
F1.RU.08.D88_845 --A------.IV---AI-D-----....PPAAPPAAEGX...........--EG---V----DQR--------R---PDL-----.-X-...-.-.-----R-------------F-X--------------Y-K.K--E-----V-------.--W-------.---L- 145
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------.IV----I---IKQT....PV....................--EG---V-Q--D-Y--------KE--PDL-----.-D-...-.-.-----R---------F-G-F---F------------Y-K.K--E-----V-------.--W-------.-T-F- 136
F2.CM.97.CM53657 ---------.KV----I---I-QT....PA....................--PG---V-Q--D--------Q-RD--SDL-----.--D...-.-.-----R-----------G-F---F------------Y-K.---E-----V-------.--W-------.-T--- 136
G.BE.96.DRCBL --N----RK.-A---E----L-QH....PA....................--EG---V-Q--DR------R---G--PD------.---...DS-.-----R-------------F---F--------D--VY-K.K--E-----V-----F-.--W-------.-T-V- 137
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------.IV---E----I---....PPGQTP..............Q.--AG---V-Q--DR-----------N-PD------.---...DSD.-----R-----------G-F---F--------D---Y-K.K--E-----V-N---F-.--W-------.-T--- 142
G.CN.08.GX_2084_08 #-------C.IV---EI---I-QT....P...................-.--EG-----Q--DR-------------PD------.---...-S-.-----R---------F-G-F---F--------D---W-K.K--------V-N-----.--W-------.-T-F- 136
G.CU.99.Cu74 ---------.IV---A----I-QT....PP....................--AG---V-Q--AR-----------N-PD----Q-.---...DS-.-----R-------------F---F--------D---Y-K.K--------V-N---F-.--W-------.-T--- 137
G.ES.09.X2634_2 -------R-.IV---EI---L--T....PS..................A.--EG---V-Q--AR-----------N-PDR-----.---...DS-.-----R-----------G-F---F--------D---Y-K.Q--------V-N-----.--W-------.-T-F- 138
G.GH.03.03GH175G I------R-.IKE--K-K-QI-Q-....P...................A.--EG-----Q--D----L-------N-PD------.---...DS-.-----K-------------F---F--------D---W-K.K--E-----V-N---F-.--W-------.-T-L- 137
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B.FR.83.HXB2 MGGKWSKSS.VIGWPTVRERMRRA.......................EP.AADRVGAASRDLEKHGAITSSNTAATNAACAWLEA.QEE...E.E.VGFPVTPQVPLRPMTYKAAVDLSHFLKEKGGLEGLIHSQ.RRQDILDLWIYHTQGYF.PD*QNYTPGP.GVRYP 135
G.KE.93.HH8793_12_1 -------R....---A----I-QT....PIRQTPP...............--EG---V-Q--AR----------TN-PD------.---...DS-.-----R----V--------F---F--------D---Y-K.K--------V-N---F-.--W-------.-T-L- 139
G.NG.09.09NG_SC62 -EN-----.....--A----I--T....P...................A.--EG-----Q--TR---------SDR-PDV-----.-Q-...DS-.-----R-------------F--GF--------D--TY-K.Q--------V-N-----.--W-------.-I--- 133
G.PT.x.PT3306 --A----V-.IV---EI---L--TRQN.PPA.................A.--VG-----Q--AR------R----N-PD------.---...-S-.-----K-----------G-F---F-----------VY-K.Q-R------V-N-----.--W-------.-I--- 142
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------.IV---E----I-NT....PT....................--EG---V-Q--DR-----------N-PD------.---...DS-.-----R---------F-G-F---F--------D---Y-K.K--E-----V-N-----.--W-------.-T-F- 137
H.BE.93.VI991 -------GC.IS---A----I-QT....EP....................--EG---V-Q--DRR--V-IN-I-SN--DS-----.---...-E-.-----R-----------G-F----------------Y-K.K--E-----V-N-----.--WH------.-E--- 137
H.BE.93.VI997 ---------.IV---A----I---....QP....................---G---V----DRR--V-IN------PDV-----.---...AE-.-----R-------------L------------D---Y-K.K--E-----V-N-----.--W-------.-EG-- 137
H.CF.90.056 --------R.MG--S-I-------....E...................-.V-EG---V----DRR--V-IN---S--RDA-----.--D...GE-.-----R-----------G-F------------D---Y-K.Q--------V-N-----.--W-------.-E-F- 137
H.GB.00.00GBAC4001 ---R-----.IV---XI---I---....E...................-.--XG--PV----DXX--V-IN---DR-PDS-----.---...-E-.-----R-----------G-L---------------VY-K.K--E-----V-N-----.--WH------.----- 137
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ..........TA--SEI-------....TP................DA-.--EG-----Q--DR---------VE--S-------.-T-...-E-.-----R-----------G-F--GF--------D---Y-K.K--E-----V-N-----.--W-------.-I--- 131
J.CM.04.04CMU11421 ---------.IV---Q--------....AA................PV-.---G---V-Q--AT----------T---D------.-T-...-.-.-----------------G-F--GF--------D---Y-K.K-XE---X-V-----F-.--W-------.-XX-- 139
J.SE.93.SE9280_7887 --N-----.....--Q--------.....PAP..................---G---V-Q--A---------------D------.-T-...-.-.-----K--I--------G-----F--------D---Y-K.K--E-----VHN-----.--W-------.-I--- 133
J.SE.94.SE9173_7022 --N-----.....--Q--D-----....APAP..................---G---V-Q--A--------------DD------.-T-...-.-.-----R--X--------G-F---F--------D---Y-K.K--E-----VHN-----.--W-------.-TX-- 134
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------.IV--S-------K.....TPP...................---G---V-Q--D----V------FN-PD------.--D...-.D.-----R---------F-G-F--GF--------D---Y-K.---E-----V-----F-.--W-------.-I--- 136
K.CM.96.96CM_MP535 ---------.IV---AI-------....RPAADRVG..........TQ-.---G---V-Q--AR---V-----SHN-PD------.---...-.-.-----R-------------F--GF--------D---Y-K.K--E-----V-----F-.--W-------.-I--- 145
01_AE.AF.07.569M --S------.IV---Q---KIKKT....PPAAEGVGAVSQDLDKHG....--EG---V----D----V----M..N--DNV--R-.---EGDDEG.-----R---------F-G-F---F--------D---Y-K.K--E-----V-----F-.--W-------.-T-F- 154
01_AE.CN.09.1119 ---------.IV---Q----IKQT....PT....................-TEG---V-Q--D----V----M..N--DSV--R-.---..DDEG.-----R---------F-G-F---F--------D---Y-K.K--E-----V-N---F-.--WH------.-I--- 136
01_AE.HK.04.HK001 ---------.IV---Q----I-QT....PP....................-TEG---V-Q--D----V--N-M..N-DDSV--R-.---..D-EG.-----R-----------D-F---F--------D---Y-K.K--E-----V-N---F-.--W-------.-I--- 136
01_AE.JP.x.DR0492 -------R-.RE---Q---KIKQT....PPA...................--EG---V-Q--D---------M..N--D-V----.--D....E-.-----Q---------F-G-F---F--------D---Y-K.K--E-----V-N---F-.--W-------.-P-F- 135
01_AE.TH.04.BKM ---------.IV---QI--KIKQT....PP....................--EG---V-Q--D----V----M..N--DWD--K-.---....E-.-----R---------F-G-F---F------------Y-K.---E-----V-----F-.--WH------.-I--- 134
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 --S------.IV---Q----I-QT....PP....................-TEG---V-Q--D----V----I..N--D-V--KT.---....E-.-----R-------------F---F--------D---Y-K.K--E-----V-----F-.--WD------.-T-F- 134
01_AE.TH.90.CM240 --S------.IV---Q---KIKQT....PP....................-TEG---V-Q--D---------I..D--D-V--R-.--D....E-.-----M-----------G-F---F--------D---Y-K.K--E-----V-N---F-.--W-------.-I-F- 134
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------.IV---QI---I--T....PP....................-TEG---V-Q--D----V----M..N--DSV--R-.H--..EDEG.-----R---------F-G-F---F--------D---Y-K.K--------V-N---F-.--WH------.-I--- 136
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ---------.IV---QI------T....PAAAEGER..............--EG-----Q--DR--------------D------.---...-.-.-----R-------I------------------------R.K--------V-----F-.--WH------.----- 142
02_AG.ES.06.P1261 ---------.IV---Q--D-I-QT....P...................-.--IG-----Q--D-----X--------PD------.--D...-.-.-----R---------F---F--GF----N-------Y-K.K--E-----V-----F-.--W-------.-T--- 136
02_AG.FR.91.DJ263 ---------.IV---K----I-QT....P...................-.--TG-----Q--DR----------D---D------.---...-.-.-----R-------------F--GF--------D--VY-K.K--E-----V-----F-.--W-------.-T--- 136
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------.IV---K----L-QT....PPA.................-.--PG-----Q--AR---------SH---D------.--D...-.D.-----R------------------------------Y-K.K--E-----V-------.--W-------.-P-F- 138
02_AG.LR.x.POC44951 ---------.LV---K----I-QT....PVSE.R................--KG---V-Q--DRR--------GS---D------.---...-.-.-----R-------------F------------D------.K--------V-----F-.--W-------.-T-F- 139
02_AG.NG.x.IBNG ---------.IV---K-MK---QT....P...................T.--TG-----Q--DR----------Q--PD------.--D...-.N.-----R-----------G--------------D---Y-K.K--E-----V-N---F-.--W-------.-T-F- 136
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------.LV---Q----I--T....QPTP................S.--IG---V-Q--DR------R---H---D------.---...-.-.-----R----------------------Q-------Y-K.K--E-----V-----F-.--W-------.-I--- 139
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------.LV---Q---K--QH....PP..................-.--KG---V-Q--DRY--V--R-------DL-----.---...-.-.-----R---------F---F------------D---Y-K.K--E-----V-----F-.--W-------.-T-F- 137
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---------.IV---Q-----HQT....P...................-.--IG-----Q--DR----------Q--PD------.--D...-.-.-----R---------F-G--------------D--V--K.-----------------.--W-------.-T-F- 136
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------.IV---Q----I---....PA..................-.--RG--PV-Q--D-Y--V-------N--D------.---...-.-.-----R-----------G-F------------D---Y-K.K--E-----V-------.--W-.....-.-I-F- 132
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------.IV---EI-------....RAEPERMR.......RAQA--.--AG---V-Q--D------IN------PDKT----.---...-E-.-----R---------F-G-L------------D---Y-K.K--E-----V-----F-.--WD------.-E-F- 149
05_DF.BE.x.VI1310 ---------.-V---AI--K---T....PP....................--EG---VFQ--DNR--V-IR--V---PDM--V--.---...-E-.-----K------------------------------Y-K.K--------V-N----S.--W-------.-I--- 137
06_cpx.AU.96.BFP90 --N----.....--SQ-------T....PPTER.................--EG---V-Q--D-----------T-------V--.-T-...-.-.-----R----V--------F---F--------D---Y-K.K--E-----V-N---F-.--W-------.-T-F- 135
07_BC.CN.98.98CN009 ---------.IV---DI-----TE.......................Q-.---G---V---------------P---DD------.---....K-.-----R-----------G-L---F------------Y-R.K--E-----V-------.--WH------.---F- 136
08_BC.CN.06.nx2 I---G----.IV---AI-D-I--T.......................--.-P-G---V-*----Q--N------D---D-----T.---....E-.-----R---------F*G-F---F------------Y-K.K--E-----V-------.--WH------.-T-F- 134
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------X.IV---EI---I--T....SXS...................P-EG-----Q--GX---L------S--HD------.--D...-.D.-----R-----------G-----F--------D---Y-K.K--E-----V-------.--W-------.---F- 137
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------.IV---Q-------T.......................S-.--EG-----Q--A-F--L-----PGN--D------.--A...-E-.-----R---------F-G-F--GF--------D---Y--.K-K------V-N---F-.--W-------.-T--- 137
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------R.IV---EI---I--T....SPTA..................--PG---V-K---X---V-----GE----------.---...-E-.-----R-----------G-F--GF--------D---Y-K.K--E-----V-------.--W-------.-I--- 139
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------.IV---EI---L---....PP....................--EG---V-Q---NR--------R-N-P-L-----.---...-.-.-----R---------F-G-F----------------Y-K.K--E-------------.--W-------.---L- 136
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------R-.TV---A----I.............................--TG---V-Q--DR---V----L-..-KDYV----.---....G-.-----K-----------G-F--GF--------D-----K.K--------V-------.--W-------.----- 129
14_BG.ES.05.X1870 -------R-.IV---EI---L--S....PP....................--EG-X-V-Q--AR---V-------N-PD------.-Q-...DS-.-----R-----------G-F---F--------D---Y-K.Q--------V-N---F-.--W-------.-I--- 137
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --S-----.....--Q---KIKQT....PP....................--EG---V-Q--DN---V----M..N--DSV--R-.E-D....E-.-----R---------F-E-F---F--------D---Y-K.K--E-----V-N---F-.--W-------.-I--- 130
16_A2D.KR.97.97KR004 -------R-.LP---AI------T....PPAAERTPPAA...........--EG---V-Q--ATR--V-IN-------DS-----.---...-E-.-----R-----------G-F------R-----D------.K--------V-----F-.--W-G-----.-I--- 146
17_BF.AR.99.ARMA038 -------.....---A--------.....................EP--.--EG---V-----RR--V-----S-N-PDL-----.---...-.-.-----R-----------G-L----------------Y-K.---E-----V-N-----.--W-------.-I--- 134
18_cpx.CU.99.CU76 ---------.LV---EI---I--T....QE....................LPRTPP-E-QEER---SG-N-S-----PTHGR--..E--...-E-.-----R-----------G-F---F--------D---FF-.K-PE-----VFN---FL.--W-------.---F- 136
19_cpx.CU.99.CU7 ---------.I----A-----Q--.......................--.---G---V---------------R----D------.---...AD-.-----X-----------G-L--------------IVW--.K--------V-------.--WH------.-I--- 137
20_BG.CU.99.Cu103 --N-----.....--A----L--T....PP....................--AG---V-Q--A------------N-PD------.---...DS-.-----R---------F---F---F--------D---Y-K.Q--------V-N-----.--W-------.-T-F- 133
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------.IV----I---I--T.......................D-.---G--P------R----------T--PD------.---...DEG.-----R----I------G-F------------D---Y--.K--E-----V-----F-.--W-------.-T-F- 137
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------.IV---Q----I-QT....PA....................--EG---V-Q--D----V----M..NH-S-V----.--D...N.-.-----R-----------G-F---F--------D---Y-K.K--E-----V-N-----.--W-------.X.... 130
23_BG.CU.03.CB118 --N-----.....-AA--------....PPAXNPP...............--AG---V-Q--AR--------------DR--V--.---...DS-.-----R-------------F---F--------D---W-K.Q--------V-N---F-.--W-------.-I--- 138
24_BG.ES.08.X2456_2 --N-----..-SE--R----I--T....PLTTTRGGASQNSAR..QES-.--VG-----Q--AR-----------N-PD------.-Q-...DS-.-----R-------------F---F--------D---Y-K.Q--------V-N-----.--W-------.-T-F- 153
25_cpx.CM.02.1918LE -------N..RV---EI---I--T....PPAEAAA...............--EG-----Q--A-----------S--PD------.---...SE-.-----R-----------G-F---F-----------VW--.K--E-------------.--W-------.X.... 137
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------.-V---E-------T....PP....................--TG---V----D----V-----SF--PD------.---...-G-.-----R-------------F--GF--------D---Y--.Q-K------V-N---F-.--W-------.-I--- 137
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------Q--.PV---A---K----....PP....................---G---V-Q--A------NN----N-PD---V--.---...DS-.-----R--------------------------D---W-K.K--E-----V-N-----.--W-------.-E-F- 137
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------RG.TG--EA-------T...................RPAA--.---G---V-----R----------HN--D------.---...-.-.-----R-----------G-L------R-----------P.K--E-----V-------.--W-------.-T-F- 140
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------C-.MS--AA-------T........E..........PGPA--.--EG----------Y--------------------.---...-.-.-----R-------------I-I-----------------.K--E-----V-------.--W-------.----- 141
31_BC.BR.04.04BR142 --N----CI.PV---AI---L---....HPAAERIGSER....VRGA--.--EG--P--Q--DR---L-----RDN--D------.-Q-...-E-.-----R-------------F---F------------Y-K.Q--------V-N-----.--W-------.-T-F- 152
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------.IV---EI---L--T....PP....................--EG---V-Q--D--------H-PT----------.--D...-.-.-----R-----------G-F--GF--------D---Y-K.K--E-----V-------.--W-------.-I--- 136
33_01B.ID.07.JKT189_C --S-C-E-C.IV---Q----I-QT....PP....................--EG---V-Q--D----V--T-M..N--DSV----.---....E-.-----R---------F-G-F---F--R-----D---Y-K.K--------V-N---F-.--W-------.----- 134
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------.IV---Q----I--T....PP....................--EG---V-Q--D----V----M..N--D-V--R-.---..N-E-.-----R---------F---F---F------------Y-K.---E-----V-N---F-.--W-------.-T-F- 136
35_AD.AF.07.169H ---------.KKE--E-K-K--QT....PA....................--EG-X-V-Q------------I..NHPS-T---T.-Q-...DE-.-----R---------F-G-L--------Q---D---Y-R.K--E-----V-N-----.--W-------.-I--- 135
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------.I----QI-D---QT....PP....................--IG---V----DR---------TS---DY-----.---...G.-.-----R-----------G-F---F--------D------.K--------V-----F-.--W-------...... 131
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------.LV---Q----IKQT....PP....................--EG---V-Q--A-------R--ST--PD------.-G-...DPD.-----R-------------F---F--------D------.K----------N-----.--W-------...... 132
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------RR.IV--ADI-------.......................--.--EG-----Q--DRR--------KDN-PDV-----.---...-.-.-----R-----------G------------------Y-K.---E-----V-------.--W-------.-I--- 136
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------.K----AI-D----T....PPTAERGAAK............--EG---------SR--L-----KDN-PDV-----.---...-E-.-----R-------------L---------------VW--.K--------V-------.--W-------.---V- 145
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------R.-P---EI-------....EPAADGER..............---G-----Q--A----L-----VSN--D------.--N...-.-.-----R---------HR--I------RKE---------K.---------V-----F-.--W-------.-I--- 142
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---X-----.LV---A------KT....EP....................--VG--P----------L-T----TK---V-----.---...-.-.--X--R-----------G-L---------------VY--.-----------------.--W-------.-I--- 136
43_02G.SA.03.J11223 -------R-.MG--SEI---I--T....PPTAAEGAG...........T.--EG-----Q--AR---------PQ---D------.--D...-.-.-----R-R-----------F--GF-----------VY-K.K--E-----V-----F-.--WH------.-I--- 144
44_BF.CL.00.CH80 ---------.IV---DI------T....PP....................--EG--KV-Q---RR--------S-N-PDV-----.--D...-.-.-----R---------F-----------------------.K--------V-------.--W-------.-I--- 136
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------C-.IV---EI---I--T....PP....................--TG---V-Q--D----V----------S------.---...NE-.-----R-----------G-I---F-----------VY--.K--------V-------.--W-------.-I--- 137
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --NI--R-R.IV---A----L--T....PP....................--EG-----Q---RR----N---RDN-PDV-----.--D...-.-.-----R-------------L---------------TY-K.K-HE-----V-------.--W-------.-I--- 136
47_BF.ES.08.P1942 --N------.IV----I---I--T....PP....................I-EG---V----G------------N-PDL-----.--G...-.-.-----R-----------G-F---F------------Y-R.K--E-----V-------.--W-------.----- 136
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------.KV---Q----I-QT....PP....................--EG---V-Q--D----V--T-M..N--DSV--R-.---...DE-.-----R-----------G-F---F--------G---Y-K.K--------V-N---F-.--W-------.-T-F- 135
49_cpx.GM.03.N26677 --SS----R.IV---EI-------....RATPTAPAP.............--EG---V-Q--D----------P----------E.-T-...-.-.-----R-------------F--G---X............................................... 99
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --A------.PV---KI----K-T....EPAA...............-A.--EG--P----------L------DN--D------.H-D...-.-.-----R---------F-G-F----------------W--.K--------V-------.--W-------.-E-F- 140
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------C-...---R-----E--....GP....................---G---------R--------------D------.---....E-.-----R-----------G-F---F--R-----D---Y-K.K--E-----V-----F-.--WH------.-I--- 134
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------.IV---Q----I--T....PP....................--EG---V-Q--D----V-VT-M..N--DST--R-.---...-DG.-----R---------F-D-F---F--------D---Y-R.K--E-----V-N---F-.--WS------.-T--- 135
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------GR.LG--TQI------T....PAAAEEVG.............A--EG---V-K--D----V--T-M..N--DKV----.---...DE-.-----R-------------F--GF--------D---W-K.K--------V-N-----.--W-------.-T-F- 142
55_01B.CN.10.HNCS102056 --S------.IV---Q----IKQT....PS....................--EG---V-Q--D---------I..N--DSV--R-.---...-EG.-----R---------F-G-F---F--------D---Y-T.K--E-----V-N---F-.--WH------.----- 135
O.BE.87.ANT70 --NALR-GK.FE--AA-------TRT..FPES...............--.C-PG--QI--E-AAR-G-P--H-PQN---L-F--S.HQ-...-.-.-----A-----------G-F---F------------Y-H.K-AE-----V-N---F-.--W-------.-T-F- 142
O.CM.91.MVP5180 --NA----K.FA--SE--D----S....SSDPQQP...............C-PG---V--E-ATR-G-S--H-PQN---L-F-DS.HKD...-.D.-----R---------F---F---F--------D---Y-H.K-AE-----------F-.--W-C-----.-P-F- 141
O.CM.98.98CMA104 --NVLG--K.FA--S---------....PXPEP..............--.C-PG--XL--E-AAR-G-P--Y-PQN---L-F--S.HQD...-D-.-----R----V----F-G-F---F--------D---Y-D.A-AE-----VHN---FX.--W-------.-T-F- 142
O.FR.92.VAU --NVLG--K.WA--SE--R---QT....SPDPQSSDTQ............P-PG-R-V--A-ADRRG-P--Y-PQN-Q-L-F-GS.HQG...K.G.I----R-----------G-F---F--------D---Y-H.K-AE-----VH----F-.--W-------.-T-F- 144
O.SN.99.99SE_MP1299 --NVLG-DI.FK--SA------GT....SPDP...............--.C-PG--QI--E-AAR-G-P--Y-PQN---L-F--S.HQD...-.-.-----R-----------G-F---F--------D---Y-H.K-AE-----V-----F-.--W-G-----.-P-F- 140
O.US.10.LTNP --NVLG--K.YD--AS------KTRTIRTRTSPES............--.--PG---V--A-AAR-G-PT-H-PQN---L-F--S.HQD...-.-.-----R-----------G-#---F-*-KG............................................. 103
O.US.97.97US08692A --NALR--K.FA---A--------....SPKPED................C-PG--EV--E-ASR-G-P--Y-PQN---L-F--S.HQD...-.D.---------------X-G-F---F--------D---Y--.Q-AE-----------F-.--W-------.-T-F- 140
N.CM.02.DJO0131 --KI-----.IV---EI------Q....RPHEPAVE..............P-VG-----Q--ANR--L-T---RTN-PTV--V--.---...-G-.-----R-----------------F------------W-R.K---V----V-----F-.--W-------.-T-F- 143
N.CM.04.04CM_1015_04 --KS-----.-V---EI------Q....RQTQAAA...............--VG-----Q--ANR----T---RDN-ETV--V--.---...-E-.-----R---------F---F---F-----------VW-R.K--E-------N-----.--W-------.----- 142
N.CM.06.U14842 --KS-----.IV---EI------Q....TQEP..................--XG-----Q--ANR--L-T---KDN-E-V-----.-.-...-E-.-----R-------------F---F---D---R---VW-R.K--E-----X........................ 116
N.CM.95.YBF30 --KI-----.LV---EI------Q....TQEPAVE...............P-VGA----Q--ANR----IR--RDN-ESI-----.---...-E-.-----R-------I---Q-F---F---D-------VW-R.K--------M-----IL.--WH------.-I--- 142
N.CM.97.YBF106 --KI-----.LV---EI---I--Q....TPE...................P-VG---V-Q--ANR----T---KDN-QTV-----.-.-...-X-.-----R-------------F---F-----------VW-R.K--E-----V-----F-.--W-------.----- 137
N.FR.11.N1_FR_2011 --KI-----.IV---EI------Q....TPGAAVE...............P-AG-----Q--ANR----IN--KDN-QSV-----.H.-...DE-.-----R---------F-MGF---F---D-------VW-R.K--------V-----I-.-XW-------.-T--- 141
P.CM.06.U14788 --NA-K---.LV---A---KIKQTTPT.TPDPTTPVT.............P-PG--EI-KE-AQGKG-P-KFSSKN---L-F-D-.H--....E-.-X---R------C------F---F--------D--VY-P.E-AE-----------F-.--W-------.-E--- 146
P.FR.09.RBF168 --NA-K---.LV---A-----NQT....APET..................P-SG--EI-KE-AQGKG-P-KYNSKN---L-F---.H-D....E-.-----R----V--------F---F------------Y-P.G-AE-----V-----F-.--W-H-----.-E-F- 138
CPZ.CD.06.BF1167 --AVL.....GTRF-GIDNMLN-IRN........................TPAADAPG-Q--HNR-GL-TNTIGTEHDVLQHSGD.HT-....EA.-----R----M----E-L-----W-----------YW-P.K-AA---T-MFN---I-.--W-------.----- 132
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --A------.LV---EI---IK--....PT....................---G--EV-Q-IASR--V-IR--PQ--ETL----EM-.....DE-.-----K---------F-G-F----------------W-R.K--E-----V-------.--W-------.----- 136
CPZ.GA.88.GAB1 --T------.LV---E--R-I-E-....PT....................--EG--EV-K---R------R--PE--QTL----E..MD...NE-.-----R----T--------F---------------VY-R.---E-----V-----F-.--W----T--.-T-F- 136
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --NI......FGR-AGAT-VL--LHA........................-PAHD-Q--KE-HER-GL-NNTIGTEKDVAHYSQD.HT-....E-.-----R-A--M----E-L-T---W--------D---Y-T.--AA---T-M-N---V-.--W-------.----- 131
CPZ.US.85.US_Marilyn --N------.IV---E--N-L-QTQ...TTA...................--EG--PV-Q--AE-----TR--PQN-QTL---DEMTNH...-S-.-----R-----------Q-F--GF-----------VY-R.---E-----V-----I-.--W-------.----- 140
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B.FR.83.HXB2 LTFGWCYKLVPVEPDKIEE.ANKGENTSLLHPVSLHGMD..DPEREVLEWRFDSRLAFHHVARELHPEYF.K..N......C* 205
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------F-----D--EV-K.-TEA--N-----ICQ----..-DD--T-M-K---K--LK---------FY.-..D......-. 204
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------F-----DQTEV--.-TV---N-----ICQ----..-E-----M-K---H---R-F-K-----FY.-..D......-- 208
A1.ES.06.X2110 ------------D-EEV-K.TTE---NC------Q----..-D---T-M-K---K--LK-L---K---FY.-..D.......- 205
A1.IT.02.60000 ------------D---V--.-TG---N-----ICQX---..-D-K---M-K------LK-R-Q-M---FY.-..-......-- 210
A1.KE.06.06KECst_001 ------F-----D--EV-K.--E---N-----ICQ----..-E-K---M--------LK-R-Q-----FY.-..D......-- 205
A1.RU.11.11RU6950 ------------D-ADV--.-TE---N-----ICQ----..-E-K---K-Q------LT-R---M----Y.-..D......-- 210
A1.RW.07.pR463F ------F-----D-EEV-K.-TE--DN-----LCQ----..-E-G-T-Q-K---Y---K-I---T---FY.-..D......-- 205
A1.SE.95.SE8538 ------F-------EEV-K.--E---N-----ICQ----..-E---T-M-K---K--LK-R-H-------.-..-......-- 205
A1.TZ.01.A341 ------F-----D--EV-K.-TE---N-----ICQ----..-D-K---Q--------LK-R-Q-----FY.-..-......*- 204
A1.UA.01.01UADN139 ------------D-AEV--.-TE---N-----ICQ--V-..-E-K---M-K------LT-I---K---FY.-..D......-- 213
A1.UG.07.p191845 ------F-----D--EV-K.--E---N-----ICQ----..-E-----Q--------LT-L---K---FY.-..D......-- 205
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------QAEV-Q.DTQ---N-----ICQ--I-..-Q-K---M-K------LK-L---M---FY.-..D......-- 210
A2.CD.97.97CDKTB48 ------F-----D-SEV--.-TE---N-----ICQ--AE..-------K-K------LR-L---Q---FY.-..D......-- 217
A2.CM.01.01CM_1445MV ------F-----N-SEV--.-TE---N-----ICQ--I-..-------K-----H--LR-R----Y-DFY.-..D......-- 204
A2.CY.94.94CY017_41 ------F-------SEV--.-TQ---N-----ICQ--V-..-------R-E--RS--RR-R--------Y.-..D......-- 218
B.AR.04.04AR143170 ------F------QE----.--T---I-----M-Q--I-..---K---Q-K---------I--------Y.-..D......-- 207
B.AU.04.PS1038_Day174 -C----F-----DQEQV-K.--E---NC----M-Q----..---K---M-K---------M---K-----.-..D......-. 206
B.BO.09.DEMB09BO001 ------F------KEQV--.TTA---NC----MN-----..---G---M*K---------M---MY---Y.-..-.......- 202
B.BR.06.06BR1119 ------F-----D--QV-K.D-E--RNT----M------..---G---M-K---H---R-M---K----Y.-..D......-- 209
B.CA.07.502_1191_03 ------F-------EQV--.-TV--TNN----G-----E..---K---V-----K-------K--K--F-.R..D......R- 207
B.CH.04.HIV_CH_BID_V4408 ------F---------V--.-TE--TNC----M-Q----..---K---M-K---K-----M---RF-QFY.-..D......-- 210
B.CN.10.DEMB10CN002 -C----F----L--EE--K.-TE--D-C------Q---E..-A-----V-K---------M---------.R..D......-- 210
B.CO.01.PCM001 ------F-------EEV-K.--E---N-----M------..---K---Q-K-----------------F-.-..D......-- 207
B.CU.99.Cu19 ------F-----S-EQV--.--E---N-----M-----E..---K---M-K---------M---K----Y.-..D......-- 207
B.CY.09.CY266 ................................................................................... 43
B.DE.04.HIV_DE_BID_V4131 ------F---------V--.--E---N---SAM-Q---E..---K---M-K-------------K--DFY.-..D......-- 208
B.DK.07.PMVL_011 ------F-------ER---.-TE---NR----M------..----------------VR---K-------.-..D......-- 207
B.DO.05.05DO_160884 ................................................................................... 124
B.ES.09.P2149_3 ------F-----D-AQV--.------N-----M-R----..---G---M-K---------M---K-----.-..D......-- 212
B.FR.08.DEMB08FR002 ------F-----D--QV-K.--E---NC----I-Q----..---K---V-K---H-----K--------Y.-..D......-- 214
B.GE.03.03GEMZ004 ------F-----K-EDV-K.--E---NC----M-----E..-T-G---M-K-------------I-----.-..D......-- 207
B.HT.05.05HT_129389 ................................................................................... 126
B.JM.05.05JM_KJ108 ................................................................................... 121
B.JP.05.DR6538 ------F----M--EQV--.------NC----M-----E..-------V-K---S--L--R---Q---FY.-..D......-- 207
B.KR.07.07KYY4 ------F-------E-V--.-TV---NC----INQ----..--D----M-----------M---K----Y.-..D......-- 210
B.NL.00.671_00T36 -I----F-----D--QV-K.--E---NC----M-Q--I-..---K---V-K---------M---I----Y.-..-......-- 205
B.PE.07.502_2649_wg8 ------F-----D--EV-K.-TG--TNC----MNQ--I-..-------V-K---------M---K---F-.-..D......-- 207
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------F-------X-V--.--E--RNC----M-Q----..---K---Q-K---------M-K------Y.-..-......*- 207
B.RU.11.11RU21n ------F-------EE--K.-TT---NC----ANM----..-------V-K------Y------K---FY.-..D......-- 207
B.TH.07.AA040a_WG11 ------F-------EQV--.------NC----M-Q--IG..---K---M-K---S-----R---M----Y.-..-......-- 208
B.TT.01.01TT_CRC50069 ................................................................................... 121
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------F-------EQV-K.--E---XC----M-Q----..---K---V-----T-----R--------Y.-..X......-- 208
B.UA.01.01UAKV167 ------F-----D--QV-K.--E---NC----M-Q----..---K---M-K---------M---I----Y.-..D......-- 205
B.US.11.ES38 ------F-----D---V--.--T---NC----M-Q----..-T-K---V-K---H---N----------Y.-..-......-- 212
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------F-------EQV--.--V---N-----M-----E..---K---M-K------Y------K--D-Y.-..D......-- 213
B.VE.10.DEMB10VE001 --L---F-----D--QV-K.--E---NC----M-Q----..---K---V-K---------I-K-K-----.-..D......-- 209
B.YE.02.02YE507 ------F-------EE--K.--T---NC----M------..---G-T-Q-K-------------------.-..D......-- 208
C.AR.01.ARG4006 ------F-----D-REX--.-XT---N-----M-----E..-SDG---Q-K---L--RR-M--------Y.-..D......-- 216
C.BR.07.DEMC07BR003 ------F-----D-REV--.--T---N-----M-----E..-T-G---Q-K--RL--RR-M--------Y.-..D......-- 208
C.BW.00.00BW07621 -----PF-----D-KEV--.--E---NC----M-Q-RI-..-DH----M-K---S--RR----------Y.-..D......-- 207
C.CN.98.YNRL9840 ................................................................................... 45
C.CY.09.CY260 ................................................................................... 54
C.ES.07.X2118_2 ------F--X--D-REVX-.--E--DNC----MH----E..-EH----K-K--IH--XR-X-------FY.X..D......-- 207
C.ET.02.02ET_288 ------F-----D-SEV--.--E---NC----I------..-EDK---M-K--IS--HR-L--------Y.-..D......*- 207
C.GE.03.03GEMZ033 ------------D-GEV--.D-----NC----M-Q--V-..--DK---M-K---S--RR-L-------FY.-..D......-- 208
C.IL.98.98IS002 ------F-----D-REV--.D-----NC----I-----E..-E-----Q-K---L--RR-M--------Y.-..D......-- 208
C.IN.03.D24 ------F-----D-GEV--.-T----NC-----CQ---E..-EHG---K-K---S--RR-L---T---FY.-..D......-- 206
C.KE.00.KER2010 ------F-----D-REV--.---E--NC----M-Q--IE..-E-----R-Q---L--HR-L---Q----Y.-..D......-- 208
C.MM.99.mIDU101_3 ------F-----D-RDV--.-T---DNC-----CQ---E..-EHG---Q-K---Q--LR-R-------FY.-..D......-- 208
C.MW.93.93MW_965 ------------D-REV--.--E---NC----M-Q--IE..-ED--I-R-K---Q--RR-L---Q---FY.-..D......-- 208
C.SN.90.90SE_364 ------F-----D-REV--.--E---NC----M-----E..-EX----M-K--IQ--HR-M-------FY.-..D......-- 208
C.SO.89.89SM_145 ------F-----D-REV--.D-----N-----M-Q---E..-ED----M-K---H--RR----------Y.-..-......-- 208
C.TZ.02.CO178 ------F-----D-SEV--.--E---NC----M-----E..-ED----K-K---L--RR-M--------Y.-..D........ 212
C.US.98.98US_MSC3018 ................................................................................... 133
C.UY.01.TRA3011 ------F-----D-REV--.--E---N-----M-M---E..--HK---Q-K---L--HR-M--------Y.-..D......-- 208
C.YE.02.02YE511 ------F-----D-REV--.--E---N-----I-----E..-GDG---M-K------HR---------FY.-..D......-- 220
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ------------D-REV--.-----DNY----I-----E..-E-G---K-Q---S--RR-L--------Y.-..D......-- 216
C.ZM.02.02ZM108 ------F-----D-GGV--.-SE--DNC----ANQ----..-EH----K-K---L--RR-M--------Y.-..D......-- 209
D.CD.83.ELI -------E----D-QEV--.DTE--TN-----ICQ---E..----Q--K---N-----E-K---M---FY.-..-......*- 207
D.CM.10.DEMD10CM009 ------FE----D-RVV-G.ETE----C------Q---E..-T-----V-K-N-----E-K--QK---F-.-..D......-- 211
D.CY.06.CY163 ................................................................................... 45
D.KE.97.ML415_2 ------FE------KEV--.-TE---NC----MCQ---E..-------M---N-K--YE-K-KM----FY.-..D......-- 215
D.KR.04.04KBH8 ------FE-----SEEV--.--E---NC----M-Q--IE..----Q--K---N-K---E-K--M----FY.-..D......-- 203
D.SN.90.SE365 -C----FQ----D-EEV--.-TE--DNC----LCQ--IE..-E--Q--V---N-K---E-K--K----FY.-..D......-- 208
D.TD.99.MN011 ------FE----D-KVV--.ETE---NC----MNQ--G-..---K---V---N-----E-K-K-K---F-.-..D......-- 207
D.TZ.01.A280 ------FE----D-KEV--.TTE---SC----I-Q---E..-T-K---V---N-----E-K--S-----Y.-..D......-- 208
D.UG.08.p191859 ------FQ-----AKDVD-.NTE---NC----A-Q----..---K---V---------E-K-KTK---FY.-..D......-- 213
D.YE.02.02YE516 ------FE----D-KMV--.E-E--DKC----MHQ---G..---K---V---N-K---E-K--KT---F-.-..D......-- 205
D.ZA.90.R1 ------F-----D-QEV-Q.-TE--TNC----MNQ---E..-------K-K-------E-K--------Y.-..D......-- 208
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ................................................................................... 96
F1.AR.02.ARE933 ................................................................................... 90
F1.BE.93.VI850 --L---F-----D-EEV-K.--E---NC----M-Q---E..-ED----R-K---S--LR-I---R---FY.Q..D.......- 206
F1.BR.07.07BR844 ------F-----N-EEV-R.--E---NC----I-Q----..-ED----M-K---S--RR-I---K---FY.-AE-......-- 219
F1.CY.08.CY222 ................................................................................... 45
F1.ES.11.DEMF110ES001 ------F-----D-EEV-K.--E---NC----M-Q----..-AD----Q-K---S--RR-I---KY-Q-Y.Q..D.......- 206
F1.FI.93.FIN9363 ------F-------EEV-K.--E---NC----M-Q---E..-ED----K-K------LK-I---R---FY.R..D.......- 207
F1.FR.96.96FR_MP411 ------F-----D--EV-K.--E---NC----M-Q----..-ED----R-E-------R-I---K---FY.Q..-......*- 206
F1.RO.96.BCI_R07 ---E--F-----D-EEV-K.--E---NC----M-Q---E..-ED----K-Q-------K-E---R---FY.Q..D.......- 212
F1.RU.08.D88_845 ------F-----D-EEV-R.--E----C----M-Q----..-EDG---R-K------LR-L---K---FY.-..D.......- 215
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------F-----D-EEV-K.--E--TNC----I-Q--IE..-ED----M-K---T--MR-I-K-K---FY.-..D.......- 206
F2.CM.97.CM53657 ------F-------EEV-K.--E---NC----M-Q---E..-ED----K-K---S--RR-R---M----Y.-..D.......- 206
G.BE.96.DRCBL ------F----M--SEV--.------N-----ICQ---E..-EDG---V-----S--RR-L--------Y.-..D......-- 208
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------MD-AE---.-T----NC----ICQ---E..-ED----V-----S--RR-I---K---FY.-..D......-- 213
G.CN.08.GX_2084_08 ------F----MD-AEV--.---E--N-----ICQ--Q-..-ED----V-----S--RR-R-------FY.-..D......-- 207
G.CU.99.Cu74 ------F----LD-AE---.-T----N-----ICQ---E..-DD----I-----S--RR-L------DFY.-..D......-- 208
G.ES.09.X2634_2 ------F--E-MD-AEV--.-TR---N-----IC---AE..-GDK---R-K---S--RR-L-------FY.-..D......-- 209
G.GH.03.03GH175G ------F----ID-AEV--.-----TN-----ICQ--IE..-EDK---V-K---S--RR-L--------Y.-..-......-- 208
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B.FR.83.HXB2 LTFGWCYKLVPVEPDKIEE.ANKGENTSLLHPVSLHGMD..DPEREVLEWRFDSRLAFHHVARELHPEYF.K..N......C* 205
G.KE.93.HH8793_12_1 ------L-----D-AVV--.-TTE--N-----IWQ---E..-ED----I-----S--RR-L-------FY.-..-......-- 210
G.NG.09.09NG_SC62 -----PF----MN-AE---.------N-----I-Q---E..-DDK---V-K---S--RR-I------D-Y.-..-......*- 203
G.PT.x.PT3306 ------F----M--EE---.-TI---N-----IC----E..-ADK---V-----S--RR-I------DFY.-..D......-- 213
G.SE.93.SE6165_G6165 ------F----MD-AEV--.------N-----ICQ---E..-ED----V-----S--RR-I--------Y.-..D......-- 208
H.BE.93.VI991 ------F-----D-QDV-K.--E---N-----MCQ--IE..-------M-K------LR-R-K-----FY.-..D......-- 208
H.BE.93.VI997 ------F--I--D-QEV-R.--E---NC--Y-ICQ---E..-E-G---M-K-------T-T---K---FY.-..D......-- 208
H.CF.90.056 ------F-----N-QEV-Q.--E---N-----M-----E..-DG----M-K------LT-L--VK---.Y.-..D......-- 207
H.GB.00.00GBAC4001 -C----F-----D-QEV-K.--E---N----XMCQ---E..-E-K---V-----H---R-R---Q---FY.-..D......-- 208
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------D-GEV-R.--E--DNR----ICQ---E..-ED----M-K--TS--RR-M-------FY.-..-......-- 202
J.CM.04.04CMU11421 X----------XD-REV--.--E---NC-X--X-Q--IX..-X-X---M-K-XXS--XR-X-------FY.-..D......-- 210
J.SE.93.SE9280_7887 ------------D-SEV--.--E---NC----ICQ--IE..-E-----Q-K---S--RR-I-------FY.-..D......-- 204
J.SE.94.SE9173_7022 ------F-----D-SEV--.--E---NC----ACQ--IE..-E-----K-K---S--RR-I-------FY.-..D......-- 205
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------D-REV--.-TE---NC-----NQ---E..-EH----K-K---S--RK-----M----Y.-..D......-- 207
K.CM.96.96CM_MP535 ------------D-AEV--.TTE--DNC----INQ---E..-EH--I-M-K---S--RR--------D-Y.-..D......-- 216
01_AE.AF.07.569M -C----F-----D-STV--.D-----NC----M-Q--IE..-E-----I-K---A--RK-I--------Y.-..D......-- 225
01_AE.CN.09.1119 -C----F-----DQREV--.D-E---SC----MNQ--IG..-E-----M-K---A--RK-I----R---Y.-..D......-- 207
01_AE.HK.04.HK001 -C----F-----D-REV--.D-----NC----A-Q--I-..-E-----M-K---A--RK-L-------FY.-..D......-- 207
01_AE.JP.x.DR0492 -C----F-----D-REV--.N-----SC----M-Q--IE..-ED----M-K---S--RR-I---K---FY.-..D......-- 206
01_AE.TH.04.BKM -C----F-----D-REV--.D-----S-----I-Q--IE..-E-----M-K---A--RR-I---M---FY.-..-......-- 205
01_AE.TH.09.AA111a_WG11 -C----F-----D-REV--.N-E---NC----M-Q----..-E-----M-K---A--RK-I-------FY.-..D......-- 205
01_AE.TH.90.CM240 -C----F-----DQREV--.D-----NC----M-Q--IE..-E-----M-K---A--RK-----Q----Y.-..D......-- 205
01_AE.VN.98.98VNND15 -C----F-----D-REV--.DT----NC------Q--LE..-G-----M-K---A--RK-I------D-Y.-..D......-- 207
02_AG.CM.08.DE00208CM001 ------F----MD-AEV-K.--E---N-----ICQ----..-AD----V---------E---KR-----Y.-..D......-- 213
02_AG.ES.06.P1261 ------F----MD-AEV--.-T----N-----ICQ---E..-EDK---V--Y-RN--TR-I-------FY.-..D......-- 207
02_AG.FR.91.DJ263 ------FN-E-ID-AE---.---E--N-----ICQ---E..-ED----V-----S--RT-R--------Y.-..D......-- 207
02_AG.GH.03.03GH181AG ------F----ID-ATV--.-TE---S-----I-Q---E..-ED----V-----Y---R-L---K---FY.-..D......-- 209
02_AG.LR.x.POC44951 ------F----MD-AEV--.------N-----ICQ--IE..-TD-Q--V-----S---K-R-Q-----FY.-..D......-- 210
02_AG.NG.x.IBNG ------F----MD-AEV--.--E---N-----ICQ---E..-DD----I---------R-T--------Y.-..D......-- 207
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------MD-AEV--.--Q---N-----ICQ---E..-EDK---V---------R-T--------Y.-..D......-- 210
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------F----LD-AEV--.--E---N-----ICQ---E..-AD-D--V-----T--LT-R-------FY.-..D......-- 208
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------F----MD-AE--K.-TE---NA----ICQ--LE..-AD-D--V-----K---K---------FY.-..D......-- 207
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------D-AEV--.-TE---N-----ICQ----..-E-K---M-K------LT-R-------FY.-..D......-- 203
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -C----F-----D-QEV--.-TE----C----I-Q---E..-E-----K-K------YK---------FY.-..D......-- 220
05_DF.BE.x.VI1310 --L---F-----N-EEV-K.--E--DNC----M-----E..-DD----Q-K---S--LR-I---R---FY.QD*D......-- 209
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------D-EEV--.LT----NC----ICQ--AE..-E-----K-K---S--RR-I---K---FY.-..D......-- 206
07_BC.CN.98.98CN009 ------F-----D-REV--.--E---NC-----CQ---E..-EH----K-K---Q--HR-R-------FY.-..D......-- 207
08_BC.CN.06.nx2 ------F----GD-REV-Q.-SE--DN------CQ---E..-EH----K-KY--Q--HR-W----Q--FY.R..-......-. 204
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------F-----D-KEV--.-TG---N-----MCQ--V...-SGG---M-----T--LKXI---K---FY.-..D......-- 207
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------F-----D-REV--.------NC----M-----E..-KHG---V-K---T--HK-I--------Y.-..D......-- 208
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -C----F-----D-REV--.--A---NC----L-Q--T-..-E-----M-K---S--RR-I------DFY.-D*D......-- 211
12_BF.AR.99.ARMA159 ------F-----D-VEV-K.--E---NC----M-Q---E..-ED----I-K------LR-L---K---WY.-D*D......-- 208
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -C-E--F----ID-KEV--.--E---NC----M-Q--IE..-A-----M-K---S--RK-I-------FY.-..D......-- 200
14_BG.ES.05.X1870 ------F--E--D-AEV--.-TG---N-----ICQ--IE..-ADK---R-K---G--RR-I----R-DFY.-..D......-- 208
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -C----F-----D-SDV--.N-----NC----M-Q---E..-E-----K-Q---A--RK-I--------Y.-..D......-- 201
16_A2D.KR.97.97KR004 ------F-----S-AEV--.-TE--TN-----ICQ--IE..-------K-V---H--LV-K-------FY.-..D......-- 217
17_BF.AR.99.ARMA038 --L-----------EE--K.--E---NC----M-Q-E--..-ED----K-K---S---R-----R---FY.QN*D......-- 206
18_cpx.CU.99.CU76 ------F-----DSNEV--.--E---N-----ICQ----..-E-----K-K---A--RR-I---Q---FY.-..D......-- 207
19_cpx.CU.99.CU7 ------FE----D-KEA-K.DTE---NC----ACQ----..---K---V---N-----X-K--IK---FY.-..D......-- 208
20_BG.CU.99.Cu103 ------F----MD-AEV--.--N---N-----ICQ---E..-N-----I-----S--RR-L-------FY.-..D......-- 204
21_A2D.KE.99.KER2003 ------F-----D-SEV--.DT----N-----MCQQ-I-..-------R-K--PH--LK-R-Q-K---FY.-..D......-- 208
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ................................................................................... 130
23_BG.CU.03.CB118 ------F-----D-ADV--.-SN---N-----ICQ---E..-DDK---M-----S--RR-I---R--DFY.-..D......-- 209
24_BG.ES.08.X2456_2 ------F-----D-TEV--.--S--TN-----ICQ---E..-SDK---I-K---S--RR-I------DFY.-..D......-- 224
25_cpx.CM.02.1918LE ................................................................................... 137
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------F-----D-AEV--.------N----AM-----E..-S-G---M-K---Q--RK-T--------Y.-..D......-- 208
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --L---F-----D-KEV--.--E---N-----M-----E..-E-----M-K------LR-----K---FY.-..D......-- 208
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------F-----D-EQV-A.--E---N-----M-Q----..---K---M-K---------M--------Y.-..D.......- 210
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------D--QV--.E-----N-----M-Q----..-------M-K---------M-------F-.-..D......-- 212
31_BC.BR.04.04BR142 ------F-----D-REV--.--A---N-----M-----E..-THG---M-K---L--RR-M-------FY.-..D......-- 223
32_06A1.EE.01.EE0369 ------------D-REV--.-T----NC----IC---AE..-E-G---M-----S--RR-I---K---FY.-..D......-- 207
33_01B.ID.07.JKT189_C -C----F-----D-TEV--.E-----NC----M-Q---E..-ED----K-Q---S--RR-I---Q----Y.-..D......-- 205
34_01B.TH.99.OUR2478P -C----F-----D-GEVK-.....--SC----M-Q--IE..-E-----M-K---A--RK-I-------FY.-..D......-- 203
35_AD.AF.07.169H ------------D-AEV-K.D-E---N-----MCQ----..-E---T-M-K-------T-K-------FY.-..D......-- 206
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ................................................................................... 131
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ................................................................................... 132
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --M---F-----D--EV-K.--E---NC----M-Q--A-..-EDK---V--------LR-I---R---FY.Q..D.......- 206
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------F-----S-EEV-R.--E--DNC----M-Q----..-ED----V-K---K--------------Y.-..D......-- 216
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------F-----D-EEV-K.--E---NC----M-----E..-E-K---Q----AT-------------FH.-..-......-- 213
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------F------X-QV-K.-TE---------M-----E..-T-----V-K---K-------H-M----Y.-..D......-- 207
43_02G.SA.03.J11223 ------F----MD-ADV--.---E--N-----ICQ---E..-ED----V-----S--RR----------Y.-..D......-- 215
44_BF.CL.00.CH80 --L---F-----D-EEV-K.--E----G----M-Q----..-ADK---M-K---S--LR-I---RF--FY.Q.DD.......- 207
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------F-----D-KEV--.-TE----C----I-Q--IE..-T-----I-K---H--QR-L---K---FY.-..D......-- 208
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------F-----N-EEV-R.--E---NC----I-Q---E..-E-----Q-K---S-----R------DFY.-..-CCIELN-- 213
47_BF.ES.08.P1942 ------F-----D-EEV-K.--E---NC----M-Q---E..-ED----M-K--RH--SK----------Y.-..D......-- 207
48_01B.MY.07.07MYKT021 -C----F-----D-QEV--.D-----SC----M-Q---E..-E-----M-K---S--RR-I----R---Y.-..D......-- 206
49_cpx.GM.03.N26677 ................................................................................... 99
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------FX----D--QV-K.--EK--------M-Q--N-..---K---M-K------LR-M-K-K--D-Y.-..D......-- 211
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -C----F-----D-KEV--.D-----SC----I-Q--QE..-E-G---M-K---A--RT-T-------FY.-..D......-- 205
53_01B.MY.11.11FIR164 -C----F-----D-AEV--.---E--NC----M-Q---E..-D-----I-K---S--RR-I--------Y.-..D......-- 206
54_01B.MY.09.09MYSB023 -C----F-----D-REV--.------NC----M-Q--AE..-E-K---M-K---A--RT-----M-----.-..D......-- 213
55_01B.CN.10.HNCS102056 -C----F-----D-REV--.TT-E--NC----M-Q----..-E-K---M-K---A--RK-R-------FY.-..D......-- 206
O.BE.87.ANT70 -----LF-----SEEEA-RLG-TC-RAN----ACA--FE..-THK-I-M-K--RS-GNT---MIT---L-Q-..D.......- 214
O.CM.91.MVP5180 -----LF-----SAEEA-RLG-TN-DA-----ACN--AE..-AHG-I-K-Q--RS-GLT-I-LQK---L-P-..........- 212
O.CM.98.98CMA104 -----MF-----SEAEA--LG--H-RAK----ACA--FG..-AHG-I-K-Q--RS-GLT---KIT---L-P-..D.......- 214
O.FR.92.VAU -----LF-----SEAEA-ALG--C-RA-----ACN--YE..-QHK-I-K-Q--RS--NT---LIT---L-S-..D.......- 216
O.SN.99.99SE_MP1299 -----LF-----SEAEA--LG--C-RA-----ACN--FE..-NHGQI-K-Q--RS-GST---MVTN--L-N-..D.......- 212
O.US.10.LTNP ................................................................................... 103
O.US.97.97US08692A -----LF-----TE-EAKRLG-VC-RAH----ACN--FE..--HG-I-K-Q--RS-GNT---KIT---F-P-..D.......- 212
N.CM.02.DJO0131 ------F----LSAEAV--.--E-D-NA----LCQ--V-..-GHK---Q-Q---S--RR-I------DFY.-..-......-- 214
N.CM.04.04CM_1015_04 ------F----LSAEAV--.--E-D-NA----ICQ--V-..-DHK---V-----S--RR-I------DFY.-..-......-- 213
N.CM.06.U14842 ................................................................................... 116
N.CM.95.YBF30 V-----F----LSAEEV--.--E-D-NA----ICQ--A-..-DHK---V-----S--RR---------FY.-..-......-- 213
N.CM.97.YBF106 XC----F----LSEEAV--.--E-D-NA----ICQ--V-..-DHKQ--V-----S--RR---K----DFY.-..-......-- 208
N.FR.11.N1_FR_2011 ------F----LSAEAV--.-TE---N-----ICQ--V-..-DHK---V-----S--RR---K-----F-.-..D......-- 212
P.CM.06.U14788 -----LF-----SEVEA--MGD-Q-KAK----ACTY-FS..--HK-I-V-K---S-GRE---LQK---L-I-..D.......- 218
P.FR.09.RBF168 -----LF-----SEVEV--MGDEQ-KAK----ACTY-DS..-HH--I-M-K--RS-GER---LQK---L-T-..D.......- 210
CPZ.CD.06.BF1167 -CR--LF----AD-PE......ED-RNL-M--ACSY-R-..--NG-L-V-K---E--RR-I---R-----.-..........- 196
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------F----LP-EEV-K.--E---NC----MCQ---E..-E-----V-T---K--LR-L---K----Y.R..D.......- 206
CPZ.GA.88.GAB1 -C----F----LTEEQV-Q.--E-D-NC----ICQ---E..-EDK---V--------LR-I---Q----Y.-..D.......- 206
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -CR--LF-----T-PE......DD-RNI----ANS--REDP-GDG-T-M-Q--TS--RR-I---R-----.-..........- 197
CPZ.US.85.US_Marilyn --Y---F----LTEEEV-Q.-----TNI----MCQ---E..-EHG---I-Q--TE--RR-R-K-------.R..-.......- 210
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HIV-2/SIV Proteins

Contents
VI-1 Introduction . . . . . . . . . . . . 373
VI-2 Annotated features . . . . . . . . . 374
VI-3 Sequences . . . . . . . . . . . . . 375
VI-4 Alignments . . . . . . . . . . . . . 378

VI-4.1 Gag . . . . . . . . . . . . . . 378
VI-4.2 Pol . . . . . . . . . . . . . . 382
VI-4.3 Vif . . . . . . . . . . . . . . 389
VI-4.4 Vpx . . . . . . . . . . . . . . 391
VI-4.5 Vpr . . . . . . . . . . . . . . 392
VI-4.6 Tat . . . . . . . . . . . . . . 393
VI-4.7 Rev . . . . . . . . . . . . . . 394
VI-4.8 Env . . . . . . . . . . . . . . 396
VI-4.9 Nef . . . . . . . . . . . . . . 402

VI-1 Introduction

The number of HIV-2 and SIV sequences is growing much more
slowly than for HIV-1, particularly for sequences of complete
or near-complete genomes. In selecting the set of sequences
to present here, we eliminated some sequences derived from
the same sample, patient, or isolate. We further omitted a few
that were very closely related. Within each of the protein align-
ments, we have included a slightly different set of sequences,
drawing on both genome-length and subgenomic fragments in
order to best represent viral diversity. Thus for HIV-2, we se-
lected A and B genomes and subgenomic fragments that best
represent the diversity of the virus in that region. We also in-
cluded a single AB CRF and both genomes available from other
HIV-2 groups (G and U).

In these alignments, as in the database, we label sequences
according to their native host. Thus, transfers of SIVsmm into
humans have produced HIV-2 groups A through G. Uninten-
tional transfers of SIVsmm into captive macaques are named ac-
cording to the receptive host (Rhesus macaques = mac, Stump-
tailed macaques = stm, and Pig-tailed macaques = mne). How-
ever, intentional, experimental cross-species transfers of virus
remain labeled as being from the original host (e.g., HIV-1 in-
jected into a chimpanzee is labeled HIV-1, not SIVcpz; and
SIVsmm injected into a Rhesus macaque is labeled SIVsmm,
not SIVmac).
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VI-2 Annotated features

Features of HIV-2 annotated in the alignment that follows.

Feature Protein Location Page

Gag p15 start Gag 1 378
p15 end Gag 135 378
p27 start Gag 136 378
p27 end Gag 364 380
p2 start Gag 365 380
p2 end Gag 381 380
p8 start Gag 382 380
p8 end Gag 433 380
p1 start Gag 434 380
p1 end Gag 447 380
p6 start Gag 448 380
PTAP motif Gag 458-461 380
PSAP in HIV-2 B, U Gag 476-479 380
p6 end Gag 511 381
Gag end Gag 511 381
Pol p15 start Pol 1 382
p15 end Pol 67 382
protease start Pol 68 382
protease end Pol 166 383
p51 RT start Pol 167 383
D catalytic site Pol 276 383
DD catalytic site Pol 351 384
p51 RT end Pol 605 385
p15 RNase H start Pol 606 385
p15 RNase H end Pol 725 386
p31 Integrase start Pol 726 386
p31 Integrase end Pol 1020 388
Pol end Pol 1020 388
Vif start Vif 1 389
Vif end Vif 215 390
Vpx start Vpx 1 391
Vpx end Vpx 113 391
Vpr start Vpr 1 392
Vpr end Vpr 102 392
Tat start Tat 1 393
exon 1 end Tat 99 393
exon 2 start Tat 100 393
Tat end Tat 131 393
Rev start Rev 1 394
exon 1 end Rev 24 394
exon 2 start Rev 25 394
Rev end Rev 108 395
Env start Env 1 396
signal peptide end Env 22 396
gp120 start Env 23 396
V1 Env 113-167 396
V2 Env 169-211 397
V3 Env 311-344 397
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Feature Protein Location Page

V3 tip Env 328-334 398
V4 Env 402-432 398
V5 Env 472-477 399
gp120 end Env 525 399
gp41 start Env 526 399
Env end Env 880 401
gp41 end Env 880 401
Nef start Nef 1 402
R17Y mutation Nef 17 402
max HIV-1 similarity Nef 153-182 402
premature stop in Mac239 Nef 93 402
normal Nef end Nef 264 403

VI-3 Sequences

Sequences included in the HIV-2/SIV protein alignments.

Name Accession Proteins Author Reference

MAC.US.x.239 M33262 All Kestler, H. Science 248(4959):1109-1112
(1990)

A.CI.88.UC2 U38293 All Barnett, S.W. Virology 222(1); 257-61 (1996)
A.DE.x.BEN M30502 All Kirchhoff, F. Virology 177(1):305-311 (1990)
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG U22047 All Kraus, G. ARHR 14(1); 65-77 (1998)
A.GH.x.GH1 M30895 All Hasegawa, A. ARHR 5(6):593-604 (1989)
A.GM.87.D194 J04542 All Kuehnel, H. Proc Natl Acad Sci USA

86(7):2383-2387 (1989)
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 J04498 All Franchini, G. Proc Natl Acad Sci USA

86(7):2433-2437 (1989)
A.GM.x.MCN13 AY509259 All Schmitz, C. J Virol 78(4):2006-2016 (2004)
A.GM.x.MCR35 AY509260 All Schmitz, C. J Virol 78(4):2006-2016 (2004)
A.GW.86.FG_clone_NIHZ J03654 All Zagury, J.F. Proc Natl Acad Sci USA

85(16):5941-5945 (1988)
A.GW.87.CAM2CG D00835 All Tristem, M. J Gen Virol 72(PT 3):721-724

(1991)
A.GW.x.MDS Z48731 All Becker Unpublished
A.IN.07.NNVA EU980602 All Gurjar, S.R. JAIDS 52(3); 329-35 (2009)
A.IN.95.CRIK_147 DQ307022 All Santhosh, C.V. ARHR 24(10); 1315-7 (2008)
A.PT.x.ALI AF082339 All Reeves, J.D. J Virol 73(9); 7795-804 (1999)
A.SN.85.ROD M15390 All Clavel, F. Nature 324(6098):691-695 (1986)
B.CI.88.UC1 L07625 All Barnett, S.W. J Virol 67(2):1006-1014 (1993)
B.CI.x.20_56 AB485670 All Takekawa Unpublished
B.CI.x.EHO U27200 All Rey-Cuille, M.A. Virology 202(1):471-476 (1994)
B.GH.86.D205_ALT X61240 All Dietrich, U. Nature 342(6252):948-950 (1989)
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 AB100245 All Kusagawa, S. ARHR 19(11):1045-1049 (2003)
G.CI.92.Abt96 AF208027 All Brennan, C.A. ARHR 13(5):401-404 (1997)
AB.CM.03.03CM_510_03 EU028345 All Yamaguchi, J. ARHR 24(1):86-91 (2008)
H2_01_AB.CI.90.7312A L36874 All Gao Unpublished
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 AB499693 All Ibe, S. JAIDS 54(3):241-247 (2010)
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 AB499694 All Ibe, S. JAIDS 54(3):241-247 (2010)
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 AB499695 All Ibe, S. JAIDS 54(3):241-247 (2010)
U.FR.96.12034 AY530889 All Damond, F. ARHR 20(6):666-672 (2004)
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MAC.US.x.17EC1 AY033233 All Anderson, M.G. Virology 195(2):616-626 (1993)
MAC.US.x.17EFR AY033146 All Flaherty, M.T. J Virol 71(8):5790-5798 (1997)
MAC.US.x.1937 AY611495 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.2065 AY611493 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.251_1A11 M76764 All Marthas, M.L. J Med Primatol 18(3-4):311-9

(1989)
MAC.US.x.251_32H_PJ5 D01065 All Rud, E.W. (in) Brown,F, Chanock,RM and

Ginsberg,HS(Eds); VACCINES 92:
MODERN APPROACHES TO
NEW VACCINES INCLUDING
PREVENTION OF AIDS:
229-235; Cold Spring Harbor
Laboratory Press, New York (1992)

MAC.US.x.251_BK28 M19499 All Hirsch, V. Cell 49(3):307-319 (1987)
MAC.US.x.80035 AY611486 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.81035 AY599200 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.85013 AY611490 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.87082 AY600249 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.92050 AY603959 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.92077 AY599201 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.93057 AY611492 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.93062 AY607704 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.95058 AY611494 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.95086 AY607703 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.95112 AY588946 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96016 AY607701 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96020 AY611488 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96072 AY611491 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96081 AY597209 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96093 AY611489 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96114 AY588945 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96123 AY611487 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96135 AY607702 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.97009 AY599199 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.97074 AY599198 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.MM142_IVMXX Y00277 All Chakrabarti, L. Nature 328(6130):543-547 (1987)
MAC.US.x.SMM142_patent BD131285 All Alizon, M. Patent: JP 2002030099-A 2

29-JAN-2002; INSTITUT
PASTEUR

MAC.US.x.r80025 AY576480 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.r90131 AY576481 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MNE.US.82.MNE_8 M32741 All Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)
MNE.US.x.MNE027 U79412 All Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)
SMM.CI.79.SIVsmCI2 JX860430 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 JX860431 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.SL.92.SIVsmSL92A JX860432 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.SL.92.SL92B AF334679 All Chen, Z. J Virol 70(6):3617-3627 (1996)
SMM.US.04.G078 JX860415 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.G932 JX860416 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M919 JX860417 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M922 JX860418 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M923 JX860419 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M926 JX860420 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
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SMM.US.04.M934 JX860421 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M935 JX860422 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M940 JX860423 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M946 JX860424 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M947 JX860425 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M949 JX860426 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M950 JX860427 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M951 JX860428 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M952 JX860429 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.05.D215 JX860413 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.06.FTq JX860414 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 JQ864084 All Wu, F. J Virol 86(16); 8835-47 (2012)
SMM.US.86.CFU212 JX860407 All Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.x.F236_H4 X14307 All Hirsch, V.M. Nature 339(6223); 389-92 (1989)
SMM.US.x.H9 M80194 All Courgnaud, V. J Virol 66(1):414-419 (1992)
SMM.US.x.PBJ14_15 L03295 All Dewhurst, S. Nature 345(6276):636-640 (1990)
SMM.US.x.PBJA M31325 All Dewhurst, S. Nature 345(6276):636-640 (1990)
SMM.US.x.PBJ_143 M80193 All Courgnaud, V. J Virol 66(1):414-419 (1992)
SMM.US.x.PBJ_6P6 L09212 All Novembre, F.J. J Virol 67(5):2466-2474 (1993)
SMM.US.x.PGM53 AF077017 All Novembre, F.J. J Virol 72(11):8841-8851 (1998)
SMM.US.x.SME543 U72748 All Hirsch, V. J Virol 71(2):1608-1620 (1997)
SMM.x.x.pE660.CG7G JX648292 All Lopker Unpublished
STM.US.89.STM_37_16 M83293 All Novembre, F.J. Virology 186(2):783-787 (1992)
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Gag p15 start p15 end p27 start
MAC.US.x.239 MGVRNSVLSGKKADELEKIRLRPNGKKKYMLKHVVWAANELDRFGLAESLLENKEGCQKILSVLAPLVPTGSENLKSLYNTVCVIWCIHAEEKVKHTEEAKQIVQRHLVVETGTTETMPKTSRPTAPSSGRGGNYPVQQ.IGGNYVHLPLSPRTLNAWVKLIEEKKFGAE 169
A.CI.88.UC2 --A-----R--------------G-----R---I----------R---N---S--------T--D-------------F--------L-------D-----KL------A----A-K--N-------P--K---F----.A------V-------------V-------- 169
A.DE.x.BEN --A-----R---------V----G-----R---I--------K---------S--------R--D-------------F--------L-------D-----KLA-----A----A-K--N-------P--KR-------.A------V-------------V-------- 169
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --A-S---R---V----------G-----R---I-------GK---------S-------IT--D-------------F--------L-------D--G----------A----ADK--S----A--P-----------.-A---S-V-------------V-------- 169
A.GH.x.GH1 --A-----R--------------S-----R---I--------K---------S--------T--D-------------F--------L-------D-----KL-----GA----A-K--S-------P----R-F----TG----I-V-------------V-D------ 170
A.GM.87.D194 --A-----R---------V--------R-R----------------------S--------K--E-------------F--------L-------D-----KLA-----A----A-K--NI------P--K---F----.A----I-V-------------V-------- 169
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --AK----R--------------G-----R---I------------T-----S-------I---E----------------T-----L-------D-----R--G----A--E-A-K--NI------P--K---F----.---------------------V-------- 169
A.GM.x.MCN13 --A-----K--------T-----G-----R---I------------------S-----R--T--G-------------F----------------D--G---------AA----A-K--N-------P--K---F----.V----T-V-------------V-------- 169
A.GM.x.MCR35 --A-----K--------T-----G-----R---I------------------S-----R--T--D-------------F----------------D--G---------AA----A-K--N-------P--K---F----.V----T-V-------------V-------- 169
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --A-----R--------------G-----K---I------------------S--------T--D-------------F----------------D--G----------A----A-K--N-------P--K..-F----.VA---T-I----G--------V-------- 167
A.GW.87.CAM2CG --A-----R---------V----G-----K---I------------------S-----R--K--D-------------F----------------D-----R-AL---AA----A-K--D-------P--K-------S.-----T-V-------------V-------- 169
A.GW.x.MDS --A-S---R---------V----G-----R---I------------------S--------T--D-------------F------F---------D-----KFAR----A----A-K--N-------P----------N.-----T-V-------------V-------- 169
A.IN.07.NNVA --AK----R--------R-----G-----RV---------------T-----S--------T--D-------------F----------------D-----KL------A----A-K--N-------P-EG---F---R.-----T-V--------V----V-------- 169
A.IN.95.CRIK_147 --AKS---R--------R-----G-----R------------K---T-----S--------T--D-------------F----------------D-----K-------A----A-K--N-------P--G---F---H.-----T-V-------------V-------- 169
A.PT.x.ALI --A-----R-R------R-----G-----Q---I------------------S-----R--K--E-------------F-----V--V-------D--G----I----AA-IE-A-K--S-------P-EQ---F----.VA---T-V-------D-----V-------- 169
A.SN.85.ROD --A-----R--------R-----G-----R---I-----K------------S--------T--D-M-----------F----------------D--G-----R----A----A-K--S---------EK-------H.V----T-I-------------V-------- 169
B.CI.88.UC1 --A-S-------T-----V----G---R-C---II--V--------------S----H---T----------------F------Y-L-------D-----K-A----AAD-...-K--A-------P--G..------.-A-----M-------------V-------- 164
B.CI.x.20_56 --A-G-------T-----V----G-----C-------V-----Y----T---S-Q--H---T----M-----------F------Y-L-------D-----K-A-S--A-DK...-K--A-------P--G..------.-A-----V-------------V-D------ 164
B.CI.x.EHO --A-G-------T-----V----G---R-----I---V---E-------R-GS----R--RK--G--------------------F-L-------D-----K-A----AAD-...-K--AM-K-SK-T-RL..A-----.-A---S---------------V-------- 164
B.GH.86.D205_ALT --A-G-------T-----V----G-------------V--------------S--------K----------------F-I----F-L-------D-----K-A----AAD-...-K--A-NK----P--G..------.LA-------------------V-------- 164
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 --A-G-------T-----V----G-----C---I---V-----Y--------S----H---T--E-------------F------Y-L---V---D--D--K-A-S--AAN-...-KA-A--K----P---..------.VA---T---------------V-------- 164
G.CI.92.Abt96 --A-S-------------V----G----------------------------S----------------------------------L---Q----------V-------------KV-A----I--P-----------.V--------------------V-------- 169
AB.CM.03.03CM_510_03 --A-S-------T-----V----G---R------I--V----------T---S--------K----------------F------F-L-------D-----K-A----A.DA...-K-TA-NK----P--G..------.-A-----V-------------V-------- 163
H2_01_AB.CI.90.7312A --A-G-------T-----V----G----------I-------------N---S--------T-----M----------F--------L---K---D-----KLA-S----D-...-KT-TADK-A-T----..-S----.VA-----V-------------V----L--- 164
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --A-S-------T-----V----GAR-R------I-----------------S----X---K-----I------V---F--------L---Q---D-----KLA-S--AAA-...-KA-TADK-A-T---G..X-----.VA-----V-------------V-------- 164
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --A-S-------T-----V----GAR-R------I-----------------T--------TA----M------V---F--------L---Q---D-----KLA-S--AAA-...-KA-TADK-A-T---G..------.VA-----V-------------V-------- 164
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --A-G-------T-----V----G-----RX---I-----------------T--------TA----M------V---F-----X-XL---K---D--X--KLA-S--AAV-...-KA-TANK-A-T---G..X-----.VA-----V-------------V--X---XX 164
U.FR.96.12034 --A--#------V-----V---------------------------------A----------------------------------L--------------------A---E-A-K--A-----X-P--GR-------.-----A---------------V-------- 168
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.1937 --A------------------------------------------X-----X-------V-------M-----------------------------------------------------------------------.---------------------V-------- 169
MAC.US.x.2065 --A----------------------------------------------------------------X-------------X---------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.251_1A11 --A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-I----------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --A--------------------G------------------------------------------------------------------------------------------A------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.251_BK28 --A--------------------G------------------------------------------------------------------------------------------A------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.80035 --A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------X-----------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.85013 --A----------------------------------------------------------------X-----------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.87082 --A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.92050 --X------------------------R---------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.92077 --A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.93057 --A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.93062 --A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.95058 --A----------------------------------------------------------------X-----------------------------------------------------------------------.V----------------------------- 169
MAC.US.x.95086 --A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.96016 --A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.96072 --A----------------------------------------------------------------L-----------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.96093 --A----------------------------------------------------------------M-----------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.96123 --A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.96135 --X----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.97009 --A---------T------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.MM142_IVMXX --A--------------------G-------------------------------------------------------------------------------------M----A------------F-----------.-----T------------------------ 169
MAC.US.x.SMM142_patent --A--------------------G-------------------------------------------------------------------------------------M----A------------F-----------.-----T------------------------ 169
MAC.US.x.r80025 --A----------------------------------------------------------------X-----------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------ 169
MNE.US.82.MNE_8 --A--------------------G------------------------------------------------------------------------------------------A------------------------.V----T------------------------ 169
MNE.US.x.MNE027 --A--------------------G-----------------------D--------------A---------------------------------------------------A---------------KR-------.-----T------------------------ 169
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --A---------------V----G---------L-------------D----S----H--------------------F-----------------------------------ADK--A-------PG-K--------.V----T------------------------ 169
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --A-----------Q---V------R---------------------D----D-----------V-------------------------------------------------AD-V---------P-D-R-------.M----------------*---V-------- 168
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --A---------------V----G----------I-----------------S-----R-----V--------------------------M---N---------K--A--NE-ADQL-A-------P--KR-------.V--------------------V-------- 169
SMM.SL.92.SL92B --A-G-------------V----G-R-------II---R------S------S-----R--A-----M----------FS----V--L---M---D-----KT--S-----S--A-KL-AQ------P-..--------.V-N----T-------------V-------- 167
SMM.US.04.G078 --A-S--------------C-------R-----------------------D------------------------------------------------R-------------ADK--T-------P--K--------.V----T---------------V---R---- 169
SMM.US.04.G932 --A---------------V------R-R------------------------T-------I--------------------------L--------------------------A-A---I------P-----------.V----T---------------V-------- 169
SMM.US.04.M919 --A-H--------------G--------------------------------T-----R-I------I--------------------------------I---K---------ADK--I-------P-----------.V----T---------------V-------- 169
SMM.US.04.M922 --A---------------V---------------------------------T-------I------------D----------------------------T------A----ADK--A---LV--P--K--------.V----T--S------------V-------- 169
SMM.US.04.M923 --A--------------------G------------------------------------------------------------------------------------------ADK--A-------P-----------.V--------------------V-------- 169
SMM.US.04.M926 --A---------------V------R--------------------------S----------------------------------L------------------P--------DNL----T----P-----------.V--------------------V-------- 169
SMM.US.04.M934 --A------#--------------------------------------G---------R----------------------------V--------------V-----------ADN----------P-----------.V--------------------V-------- 168
SMM.US.04.M935 --A----------------------R--------------------------T-------IA----------------------------------------------------ADK--A-------P-----------.V----T---------------V-------- 169
SMM.US.04.M940 --A-S-------------V------R--------------------------------------------------------------------------R----K--------AD-----------P--AR-------.V----T---------------V---R---- 169
SMM.US.04.M946 --A-S-------------V---------------------------------------R----------------------------L--------------V-----------ADN----------P-----------.V--------------------V-------- 169
SMM.US.04.M947 --A--------------------G----------------------------T-----------N-------------------------------------------------ADK--A-------------------.V----T---------------V-------- 169
SMM.US.04.M949 --A-S-------------V------R----------------------------------------------------------------------------------------AD-----------P--AR-------.V--------------------V---R---- 169
SMM.US.04.M950 --A---------T-----V----G---------I------------------T-----R----------------------------L--------------V-----------ADN----------P-----------.V--------------------V-------- 169
SMM.US.04.M951 --A---------------VK---G-R-R-----I--------------------------------------------------------------------------------AD-----------P--IR-------.V----T---------------V---R---- 169
SMM.US.04.M952 --A---------T-----V---------------------------------T-D---R----------------------------L------R-------V-----------ADN----------P-----------.V--------------------V-------- 169
SMM.US.05.D215 --A-C-------------V----G----------------------------------R-I---------------------------------------------------E-AG-----------P--MR-------.V----I-Q-------------V-------- 169
SMM.US.06.FTq --A-S-------T-----V------------------------------------------------------------------------Q----------------------AD---A-------P-----------.---------------------V-------- 169
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 --A------------------------------------------------D--------------------------------------------------------------ADK--A-------P-----------.---------------------V-------- 169
SMM.US.86.CFU212 --A-S-------------V----G----------------------------X-----X--------T----------------X-----------X-----------------ADP---X------P--MK-------.X----X----X----------VX------- 169
SMM.US.x.F236_H4 --A--------E------V--------------------------------D--------------------------------------------------------------ADR--A-------P-----------.V--------------------V-------- 169
SMM.US.x.H9 -----------------------G---------I------------------------------------------------R-L-----------------------------ADK--A-------P-----------.V----T---------------V-------- 169
SMM.US.x.PBJ14_15 --A--------------------G---R-K---I--------------------------------------------------L-----------------------------ADK--A-------P--K--------.-----T------------------------ 169
SMM.US.x.PBJA --A--------------------G---R-Q---I--------------------------------------------------L-----------------------------ADK--A-------P--K--------.-----T------------------------ 169
SMM.US.x.PBJ_143 -----------------------G---------I------------------------------------------------R-L-----------------------------ADK--A-------P-----------.V----T---------------V-------- 169
SMM.US.x.PBJ_6P6 --A--------------------G---R-K---I--------------------------------------------------L-----------------------------ADK--A-------P--K--------.-----T------------------------ 169
SMM.US.x.PGM53 --A-------------------------------------------------T-------I--------A--------------------------------------------ADK--I-------P-----------.-----T---------------V-------- 169
SMM.US.x.SME543 --A------------------------------------------------D--------------------------------------------------------------ADK--A-------P-----------.V--------------------V-------- 169
SMM.x.x.pE660.CG7G --A------------------------------I-----------------D--------------------------------------------------------------ADK--A-------P-----------.---------------------V-------- 169
STM.US.89.STM_37_16 --A-S-------------V----G----------------------------S-------IT--E-------------F-----------------------V-K---------ANK--A-------P-----------.V--------------------V-------- 169
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HIV-2 Proteins

MAC.US.x.239 VVPGFQALSEGCTPYDINQMLNCVGDHQAAMQIIRDIINEEAADWDLQH..PQ.PAP.QQGQLREPSGSDIAGTTSSVDEQIQWMYRQQNPIPVGNIYRRWIQLGLQKCVRMYNPTNILDVKQGPKEPFQSYVDRFYKSLRAEQTDAAVKNWMTQTLLIQNANPDCKLVL 335
A.CI.88.UC2 --------------------------Q--------E----------A--..-I.-G-LPA----D-R---------T--------------V-----------I-------------V---------S----------------A-P-----------V----------- 336
A.DE.x.BEN -----------------------------------E----------S--..-I.-G-LPA----D-R---------T----------P---V-----------I-------K--------I-------------------------P----------------------- 336
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----------------------------------E----------V--..-I.-G-LPA------R---------T-E------F-A---------------I------------------------------------------P-----------V----------- 336
A.GH.x.GH1 -----------------------------------E---D------A--..-I.-G-LPA----D-R---------T-E--------P---V-----------I------------------------------------------P----------------------- 337
A.GM.87.D194 -----------------------------------E----------A--..-I.-G-LPA----D-R---------T-----------P--V-----------I-----------------------S------------------P----------------------- 336
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----------------------------------E----------V--..-I.-G-LPA----D-R---------T-E---E-----E--V-----------I----------------I------S------------------------------V-.S-------- 335
A.GM.x.MCN13 -----------------------------------E-V--------V--..-I.-G-LPA------R---------T--------F-P---V-----------I----------------I-------------------------P-----------V----------- 336
A.GM.x.MCR35 -----------------------------------E----------V--..-I.-G-LPA------R---------T--------F-P---V-----------I----------------I-------------------------PT----------V----------- 336
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----------------------------------E----------VA-..-I.-G-LPA------R---------T-E------F-P---V-----------I----------------IN------------------------P----------------------- 334
A.GW.87.CAM2CG -----------------------------------E----------AN-..-I.-G-LPA----D-R---------T-E------F-A---V-----------I----------------I------S------------------P-----------V----------- 336
A.GW.x.MDS -----------------------------------E----------A--..-I.-G-LPA------R---------T--------F-A---V-----------I------------------------------------------------------------------ 336
A.IN.07.NNVA -----------------------------------E----------V--..-I.-G-LPA------R---------T-E---E--F-A---V-----------I----------------I-------------------------P--------------------II- 336
A.IN.95.CRIK_147 ---R-------------------------------E----------A--..-I.-G-LPA------R---------T-E------F-A---V-----------I----------------I-------------------------P-----------V----------- 336
A.PT.x.ALI -----------------------------------E----------VA-..-I.-G-LPA------R---------T-E------F-PR--V-----------I----------------I-------------------------P-----------V----------- 336
A.SN.85.ROD -----------------------------------E-------E--V--..-I.-G-LPA------R---------T-E------F-P---V-----------I----------------I-------------------------P-----------V----------- 336
B.CI.88.UC1 -----------------------------------E----------Q--..-I.-G-LPA----D-R---------T-E--------A---V-----------I----------------I-------------------------P----------------------- 331
B.CI.x.20_56 -----------------------------------E----------Q--..-I.-G-LPA----D-R---------T-E--------A---V-----------I-----------------------S------------------P----------------------- 331
B.CI.x.EHO -------------------------E---------E----------Q--..-S.-G-MPA------R---------T-E--------P---V----------------------------I-------------------------P----------------------- 331
B.GH.86.D205_ALT -------------------------E---------E----------Q--..-S.-G-MPA----D-R---------T-E--------A---V----------------------------I-------------------------P----------------------- 331
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -------------------------E---------E---D------Q--..-S.-G-MPA----D-R---------T-E--------P--------------------------------I-------------------------P-----V----------------- 331
G.CI.92.Abt96 ------------L------------E---------E-------X-----..--.QG-PPA--X---T---------TIE-----TH----------X-----X---------X--------------------------X------P----------------------- 336
AB.CM.03.03CM_510_03 -----------------------------------E---D------Q--..-S.-G-LPA----D-R---------T-E--------G---------------I----------------I-------------------------P---S-------V----------- 330
H2_01_AB.CI.90.7312A -------------------------E------V--E----------Q--..-V.-G-LPA----D-R---------T-E--------G-S------------------------------------------------------A-T--RA---E---V----------- 331
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 I------------------------E------V--E----------Q--..-V.-G-LPA--X-D-R---------TPE--------G--S-----------------------------------------------------A-T--RA---E---V----------- 331
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 I------------------------E------V--E----------Q--..-I.-G-LPA----D-R---------T-E--------G--SV------------------------------------------------------Q--RA---E--------------- 331
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 I-------X---------X------E---X--V-XE----------Q--..-I.-GXLPAX---D-R---------T-E--------G--SV----------------------------------------------------A-T--RA---E---V----------- 331
U.FR.96.12034 -------------------------E---------E---D------T--..-N.QG-PPA------R---------T-E--------P--------------------------------I-------------------------P----------------------- 335
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.1937 ------------C-----------------------V------------..--.---.------------------T----------------------X---------------------X------------------------P----------------------- 335
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.85013 ------------A-----------------------V------------..--.---.------------------XX-------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.93057 ------------I-----------------------V------------..--.---.-------------------A-------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.93062 -------------X-----------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.95058 ------------I-----------------------X------------..--.---.-------------------AE-----T----------------X-----------------------------------------------------------------X-- 335
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------X------------------------------------------------------------------ 335
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------V------------------------------------ 335
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.MM142_IVMXX --S---------L------------------------------------..--.Q--.------------------T-E-------------------------------------------------------------------P----------------------- 335
MAC.US.x.SMM142_patent --S---------L------------------------------------..--.Q--.------------------T-E-------------------------------------------------------------------P----------------------- 335
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------..--.---.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 335
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------E---------E-------------..--.Q--.------------------T---------------------------------------S-----------------------------P----------------------- 335
MNE.US.x.MNE027 ------------I------------E---------E-------------..--.Q--.------------------T---------------------------------K---------IR------------------------P----------------------- 335
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -------------------------E--------KE-------------..-N.VG-LPA----------------T--------------V------------------------------------------------------------------------------ 336
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -------------------------E---------E--------*----..--.-S-IPA------R---------T---------------------------R-----------------------------------------P----------------------- 334
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -------------------------E---------E-------------..--.-G-LPA------R---------T-E--------AA--------------------------V----I-------------------------P----------------------- 336
SMM.SL.92.SL92B -------------------------E---------E-------------PRG-.QPAQPA-G--------------TPS---E----A---V---D--------------------------------------------------P----------------------- 336
SMM.US.04.G078 -------------------------E---------E-------------..--.-G-LPA------R---------T--------------------------------------M----------------------C-------P----------------------- 336
SMM.US.04.G932 -------------------------E---------E-------------..--.-G-IPA----D-R---------T-E-------------------------------------------------------------------P----------------------- 336
SMM.US.04.M919 -------------------------E---------E-------------..--.-G-IPA----D-R---------T-E------------------------------------V----I-------------------------P----------------------- 336
SMM.US.04.M922 -------------------------E-------V-E-------------..--.-G-LPA------R---------T-E-------------------------------------------------------------------P----------------------- 336
SMM.US.04.M923 -------------------------E---------E-------------..--.-G-LPA------R---------T-E------------------------------------------------S------------------P----------------------- 336
SMM.US.04.M926 -------------------------E-------V-E-------------..--.-G-LPA------R---------T--------------------------------------V----I-----------------G-------P----------------------- 336
SMM.US.04.M934 -------------------------E-------V-E-------------..--.-G-LPA------R---------T-E-----------------------------------------I------T----------G-------P----------------------- 335
SMM.US.04.M935 -------------------------E-------V-E-------------..--.-G-IPA----D-R---------T-E-----------------------------------------I-------------------------P----------------------- 336
SMM.US.04.M940 -------------------------E---------E-------------..--.QG-LPA------R---------T--------------------------------------V----------------------C-------P----------------------- 336
SMM.US.04.M946 -------------------------E-------V-E-------------..--.-G-LPA------R---------T-E-----------------------------------------I------T----------G-------P----------------------- 336
SMM.US.04.M947 -------------------------E---------E-------------..--.-G-IPA----D-R---------T---------------------------------------------------------------------P----------------------- 336
SMM.US.04.M949 -------------------------E-------V-E-------------..--.-G-LPA------R---------T---------------------------------------------------------------------P----------------------- 336
SMM.US.04.M950 -------------------------E---------E-------------..--.-G-LPA------R---------T-E-----------------------------------------I-------------------------P----------------------- 336
SMM.US.04.M951 -------------------------E---------E-------------..--.VG-LPA------R---------T--------------V-----------------------M----I-----------------C-------P----------------------- 336
SMM.US.04.M952 -------------------------E-------V-E-------------..--.-G-LPA------R---------T-E-----------------------------------------I---------N---------------P----------------------- 336
SMM.US.05.D215 ----------------V--------E---------E-------------..--.-G-LPA------T---------T--------------V----------------------------I-----K-------------------P----------------------- 336
SMM.US.06.FTq -----------------------------------E-------------..--PMG-IPA----D-R---------T-E---E-----------------------------------------------A---------------P--------------------VI- 337
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -------------------------E---------E-------------..-P.-G-PPA------R---------T---------------------------------------------------------------------P----------------------- 336
SMM.US.86.CFU212 -------X-----------------E-X-------E-------------..--.-G-IPA----D-RX--------T-E-------------------------------------------------------------X-X---X-X---------------X----- 336
SMM.US.x.F236_H4 -------------------------E---------E-------------..--.-G-LPA------R---------T---------------------------------------------------------------------P----------------------- 336
SMM.US.x.H9 --------------X----------E---------E-------------..X-.-G-IPA------X---------TX-------X------------X----------------------------S------------------P-X--------------------- 336
SMM.US.x.PBJ14_15 -------------------------E---------E-------------..--.-G-IPP------R---------T--------------------------------------------------------------S------P----------------------- 336
SMM.US.x.PBJA -------------------------E---------E-------------..--.-G-IPP------R---------T---------------------------------------------------------------------P----------------------- 336
SMM.US.x.PBJ_143 --------------X----------E---------E-------------..X-.-G-IPA------X---------TX-------X------------X-----------------------------------------------P-X--------------------- 336
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------------------------E---------E-------------..--.-G-IPP------R---------T--------------------------------------------------------------S------P---S------------------- 336
SMM.US.x.PGM53 -------------------------E---------E-------------..--.-G-IPA----D-R---------T-E-------------------------------------------------------------------P----------------------- 336
SMM.US.x.SME543 -------------------------E---------E-------------..--.-G-LPA------R---------T-E-------------------------------------------------------------------P----------------------- 336
SMM.x.x.pE660.CG7G -------------------------E---------E-------------..--.-G-LPV------R---------T---------------------------------------------------------------------P----------------------- 336
STM.US.89.STM_37_16 -------------------L-----E--------KE----------M--..--P-G-LPA-----------------PE------------------------------------V-----------T----------------A-PS------R--------------- 337
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HIV-2Proteins

H
IV-2/SIV

Proteins
G

ag
p27 end p2 start p2 end p8 start p8 end p1 start p1 end p6 start PTAP motif PSAP in HIV-2 B, U

MAC.US.x.239 KGLGVNPTLEEMLTACQGVGGPGQKARLMAEALKEALAPVPI..PFAAAQQR..GPRK.PIKCWNCGKEGHSARQCRAPRRQGCWKCGKMDHVMAKCPDRQAGFLGLGPWGKKPRNFPMAQVHQGLMPTAPP.E........DPAVDLLKNYMQLGKQQR.......... 481
A.CI.88.UC2 ----M--------------------------------T-P--..-------.....-R.T-R-----------K---------------PG-I--N----------M-SR--------V--AP---I-----.A........---A---EK-L-Q-RK--EQRERPYKEV 489
A.DE.x.BEN ----M-------------------------------MG-S--..-------.....--.A-RY--------------------------PG-I--N--E----------R--------VT-AP---I-----.A........---AE--ER---Q-RK--EQRERPYKEV 489
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----M-------------I--------------------A--..-------.....-R.T--------D--------------------SG----N--E-------I-----------VTR-P---T-----.A........---A---EK-L-Q-RK-KEQKMRPYKEV 489
A.GH.x.GH1 ----M--------------------------------T-P--..-------.....--.V-R---------------------------TG-------E-------M-----------V--APP--I-----.A........-------ER---Q-RE--EQRERPYKEV 490
A.GM.87.D194 ----M-----------------S--------------T-A--..-------.....-R.A-R-----------K---------------SG-I--N--E-------M--R--Q-----A--AP---I-----I.........-------EK---Q-RK--EQRERPYKEV 489
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----M-------------I-----------------MR-A--..-------.....KR.A-----------------------------SG-I--N----------------------VVPSS---T-----M.........-------EK---Q-RK--EQRQRPYKEV 488
A.GM.x.MCN13 ----M--------------------------------T-A--..-------.....KR.T-----------------------------PG--I-N-----V----M--R--------V---P---T-----V.........-------E----Q--R--EQRERPYKEV 489
A.GM.x.MCR35 ----M--------------------------------T-A--..-------.....KR.T-----------------------------PG--I-N-----V----M--R--------V---P---T-----V.........-------EK---Q--R--EQRERPYKEV 489
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ----M---------T--------------------VM--A--..-------.....--.TF--------------WS------------SG----N----------I-H----A----A---P---T-----L.........-------EK---Q--R--EQRERPYKEV 487
A.GW.87.CAM2CG ----M-------------------------------MG-P--..-------.....-R.T-----------------------------PG-I-TN----------I-----------V---P---T-----L.........-------EK---Q--R--EQRQRPYKEV 489
A.GW.x.MDS ----M-------------------------------MT-A--..-------.....-R.T-----------------------------TG-I-------------I-----------V---P---T-----.A........-------EK---Q-RK--EQRERPYKEV 489
A.IN.07.NNVA ----M-----G-------------------------MG-T--..--V----.....--.T-R------------------K--------PG-I--N----------M--R--------V--IP---T-----M.........-------EK---Q-RK--EQRERPYKEV 489
A.IN.95.CRIK_147 ----M----------------------------------P--..-------.....--.T-R---------------------------TG----N--E-------IS-R--------V---P---T-----M.........-------EK---Q-RK--EQRERPYKEV 489
A.PT.x.ALI ----M-------------------------------MT-A--..-------.....-R.T--------------------K--------PG-L--N--E-------------------VTR-P---T-----.A........E--A---EQ---Q-RK--EQRERPYKEV 489
A.SN.85.ROD ----M------------------------------VIG-A--..-------.....--.AF----------------------------PG-I-TN----------------------V---P---T-----V.........-------EK---Q--R--EQRERPYKEV 489
B.CI.88.UC1 ----M-------------I------------------T-A--..-------K..AGKRGTVT------V--T-K---------------QG-I-S---E--------------------T--P--VT-S---MD........PAEGMTPRGATPSAPPADPAVEMLKSYM 489
B.CI.x.20_56 ----I--------------------------------T-A--..-------K..AGKR.T-T------G--T----K------------PG---SQ-----V----F---------------P-RVT-S---MD........PTQDMTPQGATPSAPPADPAVEMLKNYM 488
B.CI.x.EHO ----M-------------I------------------T-STN..------P-..AGKR.TVT------A--T----K-----------QQG-I-S---E-------F-----------V.-AP--IV-S---MN........PAFGMTPQGAIPSAPPADPAEEMLKNYM 487
B.GH.86.D205_ALT ----M-------------I------------------T-A--..----V--K..AGKRGTVT------Q--T-----------------TG-I-S---E--------------------T--P--VT-S---MN........PAEGMTPRGATPSAPPADPAVEMLKSYM 489
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ----M-------------I------------------T-P-L..----V---..AGKRGAVT------I--T----K------------QG-I-S---E-------F-----------V--AP--IL-S---MN........PAENMTPQGA-PSAPPADPAVEMLKDYM 489
G.CI.92.Abt96 ----M-------------X------------------N-TAL..-------K.T-GKRST-----------TV----------------PG-I-----E-------F------------T--P---T-S---MD........PA.--------X--RK-K.......... 484
AB.CM.03.03CM_510_03 ----M-------------I-------K----------T-A--..----F--K..TGKRGTVT------G--T----K------------QG-I-S---E--V-----------------T--P--VT-S---MN........PAEXMTPQGVTPSAPPADPAVEMLKSYM 488
H2_01_AB.CI.90.7312A ----PH------------I------------------T-A--..-------K..AG-RGTVT------G--T-K---------------PG-N--N--E-----------------------P-EIV-S---MN........TAEGKTHQGAIPSAPPADPAVEMLKSYM 489
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -X--PH------------I------X------X----T-A--..-X-----K..AGKRGTLT------G--T-----------------TG-N--N----------------------A---P-EVV-S---MD........TAESKTHQRVTPSAPPADPAVEMLKNYM 489
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ----PH------------I------------------T-A--..-------K..AGKRGTLT------G--T-----------------TG-N--N----------F-----------A---P-EVV-S---M-........TAESKIYQRVTPSAPPADPAVEMLKNYM 489
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ----PH------------I------------------X-A--..-------K..AGKRGTLT------V--T-K---------------XG-N--NX--------X------------A---P-EVV-S---MD........TAESKTYQRAIPSAPPADPAXEMXKNYM 489
U.FR.96.12034 ----M-------------I------------------Q-M--..----V---.G---R.-VR---------T----K----------E-PG-N--S--ETKV--------E-----------P---T-----.A........E------TPTAPPADPAV...DLLKSYM 489
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.17EFR ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.1937 ----------------------------------X-------..--------..----.-----------------------------------------------XX------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.2065 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------X-----.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------T-----.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------T-----.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.251_BK28 ------------------------------------------..------K-..----.-------------------------------------------------------------------T-----.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.80035 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.81035 ------------------------------------------..--------..----.------------------------------------------X------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.85013 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.87082 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.92050 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.92077 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.93057 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.93062 ------------------------------------------..--------..----.T------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.95058 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.95086 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.96016 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.96020 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.96072 ------------------------------------------..--------..----.------------------------------------------V------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.96081 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.96093 ------------------------------------------..--------..----.X------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.96114 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.96123 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.96135 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.97009 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.97074 ------------------------------------------..--------..----.------------------------------------------------X------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----T----------------------------------A--..-------K..----.---------------------------------------N---------------------------T-----.-........E----------H------.......... 481
MAC.US.x.SMM142_patent ----T----------------------------------A--..-------K..----.---------------------------------------N---------------------------T-----.-........E----------H------.......... 481
MAC.US.x.r80025 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MAC.US.x.r90131 ------------------------------------------..--------..----.-------------------------------------------------------------------------.-........------------------.......... 481
MNE.US.82.MNE_8 ----M----------------------------------G-L..-------K..----.------------------T----------Q-G---------------F--------------M----T-----.-........------------------.......... 481
MNE.US.x.MNE027 ----M---------------------K------------G-L..-------K..----.-----------------------------Q-G---------------F--------------M----T-----.-........------------------.......... 481
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----M-------------I--------------R--FQ-G-L..--------GG-V-R.-----------------K------------SG-------E-------F------------T-LQ---T-----MDPAVAAPPM-----M-R--LK--Q---.......... 493
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----M-------------------------------FQ-ASL..----V---..-GT-RTVR---R----------K------------TG-I-----E-------F--------------M----T-----.A........---------------K--.......... 481
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----M--------------------------------G-TQL..-------K..--S-..VR--------------K-------------G-I-----E-------F--------------MP---T-----.A........--------D--K--RK-K.......... 481
SMM.SL.92.SL92B ----M---------------------------M-D--TGSLV.AAQFRGAAK.GQGN-PI-R-F----T------------K------EEGRIQ-N--NQK------------------.-T.TS-T-S---..........---ARIV-E-LEKAQREK.......... 482
SMM.US.04.G078 ----M----------------------------------G-L..--------.G----.TV----------T----K------------TG---------------F---------------P-R-V-----.-........--------------RK--.......... 483
SMM.US.04.G932 ----M-------------I--------------------G-L..----V--K..-Q--.------------------------------TG-------E-------F--------------M----T-----.A........--------------R---.......... 482
SMM.US.04.M919 ----M--------------------------------T-GQL..----V--K..----.T-----------------------------PG------TE----------------------MP---T-----.-........-----------KM--K--.......... 482
SMM.US.04.M922 ----M--S-----------------------------T-GQL..----V---..-QKR.T-----------------------------TG-------E----------------------MP---T-----.-........--------S--KI-RK--.......... 482
SMM.US.04.M923 ----M-----------------------------D--TQG-L..----V---..---R.T-------------K--K------------TG-------E----------------------MP---T-----.-........------------M-RR--.......... 482
SMM.US.04.M926 ----M----------------------------R---G-ASL..-------K..--K-.T-Q----------------------------G-------E-------F--------------M----T-----.A........-----------KM-Q---.......... 482
SMM.US.04.M934 ----M----------------------------------A-L..----V--K..-Q--.T-T-----------K---------------TG-------E-------F--------------M----T-----.A........--------S--KM-Q--K.......... 481
SMM.US.04.M935 ----M-------------I------------------T-GQF..----V---..-QK-.T-----------------------------TG-------E----------------------IP---T-----.-........--------S--KI-RK--.......... 482
SMM.US.04.M940 -S--M---------------------------I--V---G-L..----V---.G---R.TV-------D--T----K------------TG---------------F-----------------R-I-----.-........--------------RK--.......... 483
SMM.US.04.M946 ----M----------------------------------A-L..----V--K..-Q--.T-T---------------------------TG-------E-------F--------------M----T-----.A........--------S-LKM-H--K.......... 482
SMM.US.04.M947 ----M--------------------------------T-GQL..----V---..-Q-R.T-------------K---------------AG-------E----------------------MP---T-----.-........-----------KM-RR--.......... 482
SMM.US.04.M949 ----M--------S-----------------------TTG-L..--------.G---R.TV----------T----K------------TG-------E-------F---------------P-R-------.-........--------------RK--.......... 483
SMM.US.04.M950 ----M--S----------I------------------T-A-L..----V--K..-Q--.T-T---------------------------TG-------E-------F--------------M----T-----.A........--------S--KM-Q---.......... 482
SMM.US.04.M951 ----M----------------------------------G-L..--------.G----.T-----------T----K--------R--QTG-I-----E-------F---------------P-R-T-----.-........-----------R--RK--.......... 483
SMM.US.04.M952 ----M--------------------------------V-ASL..----V--K..-Q--.T-T---------T-----------------TG-------E-------F--------------M----T-----.A........-----------KM-RE--.......... 482
SMM.US.05.D215 ----M-----------------------------D--Q-GHL..-------K.G----.M------------------------------G-T--N----------F-------------------T-----.A........--------------RK--.......... 483
SMM.US.06.FTq ----M-------MS--------------------S----GVL..-------K..-GLRHTV------------K----------------G-I-----E--V----F------------T-MP---T-----.-DLAR....---E----R---Q-RK--.......... 488
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ----M-------------I------------------R-DQL..----V--K..-Q-R.T-------------------------G---TG-------E----------------------MP---I-----.-........-----------KM-RK--.......... 482
SMM.US.86.CFU212 ----M-----X--X-----------------------T-G-L..------L-.G--KR.TV-------D--T----K----X--------G------TE------XF-------------------T-----.A........----X---E--KQ-RK--.......... 483
SMM.US.x.F236_H4 ----M--------------------------------R-DQL..----V--K..-Q--.T-------------K---------------TG-------E----------------------MP---I-----.-........-----------KM-RK--.......... 482
SMM.US.x.H9 ---XI--------------X-----X--------D--TQG-L..--X-V--K..-QX-.I-X-X--X--------F-----X-------AG-------E----------------------MP---T---X-.-........-----------KV-RR--.......... 482
SMM.US.x.PBJ14_15 ----I-----------------------------D--TQG-L..----V--K..-Q--.I-----------------------------AG-------E----------------------MP---T-----.-........-----------KM-RR--.......... 482
SMM.US.x.PBJA ----I-----------------------------D--TQG-L..----V--K..-Q--.I-----------------------------AG-------E----------------------MP---T-----.-........-----------KM-RR--.......... 482
SMM.US.x.PBJ_143 ---XI--------------X-----X--------D--TQG-L..--X-V--K..-QX-.I-X-X--X--------------X-------AG-------E----------------------MP---T---X-.-........-----------KV-RR--.......... 482
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----I-----------------------------D--TQG-L..----V--K..-Q--.I-----------------------------AG-------E----------------------MP---T-----.-........-----------KM-RR--.......... 482
SMM.US.x.PGM53 ----M--------------------------------T-GQL..----V--K..----.T-------------K---------------TG-------E----------------------MP---T-----.-........-------R---KM-RK--.......... 482
SMM.US.x.SME543 ----M-------------I------------------R-DQL..----V--K..-Q-R.T-------------------------G---TG-------E-------F--------------MP---T-----.-........-----------KM-RK--.......... 482
SMM.x.x.pE660.CG7G ----M-------------I------------------R-DQL..----V--K..-Q-R.T-------------------------G---TG-------E----------------------MP---I-----.-........-----------KM-RK--.......... 482
STM.US.89.STM_37_16 ----M------------------------------VFQ-D-L..-------Q..-.-R.TV-------A--T-K--KG----------QQG-Q-----E--V----F-------H------IP---T-----.-........---A---RS------K--.......... 482
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HIV-2 Proteins

Gag end
p6 end

MAC.US.x.239 ...EKQRESREKPYKE.VTEDLLHLNSLFGGDQ* 510
A.CI.88.UC2 TEDLLHL-QG-T-RR-.A------------K--- 522
A.DE.x.BEN TEDLLHL-Q--T-HR-.E------------K--- 522
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG TEDLLHL-QG-T-H--.A------------K--- 522
A.GH.x.GH1 TEDLLHL-QGKA-HR-.A------------K--- 523
A.GM.87.D194 TEDLLHL-QG-T-HRG.A------------K--- 522
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 TEDLLHL-QG-T-HR-.T------------N--- 521
A.GM.x.MCN13 TEDLLHL-QG-A-CR-.T-----------*K--- 521
A.GM.x.MCR35 TEDLLHL-QG-A--R-.T-----------*K--- 521
A.GW.86.FG_clone_NIHZ TEDLLRF-QA-T-CR-.T------------K--- 520
A.GW.87.CAM2CG TEDLLHL-QG-A-CR-.T------------K--- 522
A.GW.x.MDS TEDLLHL-QGKT-C--.T------------T--- 522
A.IN.07.NNVA TEDLLHL-QG-A-CG-.T------------K-L- 522
A.IN.95.CRIK_147 TEDLLHL-QGGA-CG-.M------------K--- 522
A.PT.x.ALI TEDLLHL-QG-T-H--.-------------K--- 522
A.SN.85.ROD TEDLLHL-QG-T--R-PP------------K--- 523
B.CI.88.UC1 KMGRQ------R----.-------------E--- 522
B.CI.x.20_56 QLGKQ------R----.-------------E--- 521
B.CI.x.EHO QLGK--K-N--R----.-------------E--- 520
B.GH.86.D205_ALT QMGRQ------R----.-------------E--- 522
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 QLGR--KGG-------.-------------E--- 522
G.CI.92.Abt96 .......-Q-N-----.--XX----S----D--- 510
AB.CM.03.03CM_510_03 QMGKQ------R----.-------------E--- 521
H2_01_AB.CI.90.7312A QLGKQ---KQGR----.-------------E--- 522
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 QLGRQ---KQGR----.-------------E--- 522
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 QLGRQ---KQ-R----.-------------E--- 522
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 QLGRQ---KQ-R----.-------------E--- 522
U.FR.96.12034 QQGK--K-N--R----.-------------N--- 522
MAC.US.x.17EC1 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.17EFR ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.1937 ...---X---------.----------------- 511
MAC.US.x.2065 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.251_1A11 ...-------------.M---------------- 511
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.251_BK28 .......---------.----------------- 507
MAC.US.x.80035 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.81035 ...------K------.----------------- 511
MAC.US.x.85013 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.87082 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.92050 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.92077 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.93057 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.93062 ...-------X-----.----------------- 511
MAC.US.x.95058 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.95086 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.95112 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.96016 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.96020 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.96072 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.96081 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.96093 ...---K---------.----------------- 511
MAC.US.x.96114 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.96123 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.96135 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.97009 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.97074 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.MM142_IVMXX .......---G-----.----------------- 507
MAC.US.x.SMM142_patent .......---G-----.----------------- 507
MAC.US.x.r80025 ...-------------.----------------- 511
MAC.US.x.r90131 ...-------------.----------------- 511
MNE.US.82.MNE_8 .......--KR-----.-------------E--- 507
MNE.US.x.MNE027 .......--KR-----.-A-----------E--- 507
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .......-RK-R----.-------------D--- 519
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .......-N--R----.-------------D--- 507
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .......----R----.-------------E--- 507
SMM.SL.92.SL92B .......TR-SR----.-------------E--- 508
SMM.US.04.G078 .......-N--R----.--------S----E--- 509
SMM.US.04.G932 .......---KT----.-------------E--- 508
SMM.US.04.M919 .......-N--R----.-------------E--- 508
SMM.US.04.M922 .......-N--R----.-------------E--- 508
SMM.US.04.M923 .......-N--R----.-------------D--- 508
SMM.US.04.M926 .......-N-R-----.-------------E--- 508
SMM.US.04.M934 .......-N-R-----.-------------D--- 507
SMM.US.04.M935 .......-N--R----.-------------E--- 508
SMM.US.04.M940 .......----R----.-------------E--- 509
SMM.US.04.M946 .......---RR----.-------------D--- 508
SMM.US.04.M947 .......-N--R----.-------------E--- 508
SMM.US.04.M949 .......----R----.-------------D--- 509
SMM.US.04.M950 .......---R-----.-------------D--- 508
SMM.US.04.M951 .......-N--R----.-------------E--- 509
SMM.US.04.M952 .......-N-RR----.-------------D--- 508
SMM.US.05.D215 .......-N--R----.-------------E--- 509
SMM.US.06.FTq .......----R----.-R------S----E--- 514
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 .......-N--R----.-------------E--- 508
SMM.US.86.CFU212 .......-N--R----.-------------D--- 509
SMM.US.x.F236_H4 .......-N--R----.-------------E--- 508
SMM.US.x.H9 .......-N--R----.-------------E--- 508
SMM.US.x.PBJ14_15 .......-N--R----.-------------E--- 508
SMM.US.x.PBJA .......-N--R----.-------------E--- 508
SMM.US.x.PBJ_143 .......-N--R----.-------------E--- 508
SMM.US.x.PBJ_6P6 .......-N--R----.-------------E--- 508
SMM.US.x.PGM53 .......-N--R----.----------------- 508
SMM.US.x.SME543 .......-N--R----.-------------E--- 508
SMM.x.x.pE660.CG7G .......-N--R----.-------------E--- 508
STM.US.89.STM_37_16 .......---KT----.-------------E--- 508
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HIV-2Proteins

H
IV-2/SIV

Proteins
Pol

Pol p15 start p15 end protease start
MAC.US.x.239 FFRPWSMGKEAPQFPHGSSASGADANCSP..................RGPSCGSAKELHAVGQAAERKAERKQREALQG..................GDRGFAAPQFSLWRRPVVTAHIEGQPVEVLLDTGADDSIVTGIELGPHYTPKIVGGIGGFINTKEYKNVEIEV 134
A.CI.88.UC2 ---DGLT------L-R-P-S----T-ST-..................SRSGS-PVR-IF....--GE---GAEG-TI--GDGRLTAPRAGRDTSQR.----L--------K------Y--D----------------A-----DN----V------------------K- 147
A.DE.x.BEN ---VGPT----S-L-RDP-P----T-STS..................GRS-S-TVG-IY....--RE---GAEG-TI-RGDGGLAAPRAERDTSQR.----L--------K------Y--D----------------A-----DN-----------------------K- 147
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---D-P-----S-L-RDP-PA---T-ST-..................SR--SRP-R-VL....--REE---AEN-TI--GDRGLTAPRTRRDTTQR.-------------K------YV------------------A-----SN-S---------------------K- 147
A.GH.x.GH1 ---DG--------L-R-P-S----T-ST-..................SRS-S--IGKIY....--GER--GAEG-TI-RGDGRLTAPRAGKSTSQR.----L--------K------Y--V----------------A--Q--DN-V---------------I--I--K- 147
A.GM.87.D194 ---DGPT--A---L-R-P-S----T-ST-..................NRS-S-PVG-IY....--RE----AEG-TI--GDGGLTAPRAGRDAPQR.----L-T------K------F--D----------------A-----DN-----------------------K- 147
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---A-T-------L-R-PKFA--NT-ST-..................N-S-S-PTG-V-....--RE-T--AETKTI-RSDRGLAASRARRDTTQR.D---L--------K------Y--D----------------A-----SN-S-----------------D---R- 147
A.GM.x.MCN13 ---DGPP------L-R-P-PA--NT-ST-..................SRS-S-PTG--Y....--RK-TK-TE--TI-RSDRGLTAPRAGRGTMQR.D---L-------LK------YV------------------A-----SN-S-------------------K--- 147
A.GM.x.MCR35 ---DGPP------L-R-P-PA--NT-ST-..................SRS-S-PTG-IY....--RK-TK-TE--TI-RSDRGLTAPRAGRSTIQR.D---L-------LK------YV------------------A-----SN-S-------------------K--- 147
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---D-PL---G--L-R-P-PA--NT-ST-..................I-S-S-PTG-IY....--RK--KGAE--TV--SDRGLTAFRAGRDTMQG.D---L--------K-------------------R-N----A-----SN-S----------------------- 147
A.GW.87.CAM2CG ---D-PL--------R-P-ST--NT-ST-..................I-S-S--TG-IY....--RE---GAET-TI-RGDRGLTAPRTRRGPMQG.DN--L--------K--------------------------A-----SN-S----------------------- 147
A.GW.x.MDS ---D-PL------L-R-PGSA--NT-ST-..................SRS-S-PTG-IY....--RE---GAE--TI-RGDRGLAAPRAGKDTMQG.DN-----------N--------------------------A-----SN-S----------------------- 147
A.IN.07.NNVA ---DGPP------L-R-PNPA--NT-ST-..................N-S-S-PIG-IY....--RE---GAE--TI--GDRGPTAPRAGRSTLRG.N--RL--------K------Y-------------------A-----SD-N----------------------- 147
A.IN.95.CRIK_147 ---DKPP----S-L-R-P-ST--NT-STS..................N-S-S-PTG-IY....--RE---GAE--TI--GDRGPTAPRAGRGTLRG.N---L--------K------Y-------------------A-----SN-S----------------N------ 147
A.PT.x.ALI ---A-P-----S-L-RNP-SA-INT-ST-..................SRA-S-P-GAVY....--GE--K-AE---I-RGDGGLTAPRAGRDTTQR.----L--------K------Y-------------------A-----SN------------------ED---K- 147
A.SN.85.ROD ---TGPL------L-R-P-SA---T-ST-..................S-S-S--TG-IY....--RE-T--AE--TI--SDRGLTAPRAGGDTIQGATN--L--------K------Y-------------------A-----NN-S----------------------- 148
B.CI.88.UC1 ---VRTL----S-L--DP----S-TI-T-DGPSRGHDTSGGDTICAPCRS-S-D-EK--....EDGET---EP--T---..................------------------R-C-------------------A-----SN-------------------D----- 148
B.CI.x.20_56 ---IRTL----S-L---P---EG-TI-T-DGPNTGHDTSGCDSICTPCRS-S-D-EK--....--REA---EP--T---..................----L-------------K-S-------------------A-----SN-------------------D----- 148
B.CI.x.EHO ---VRPL----S---R.PGTP-DS-I-A-DEPSIRHDTSGCDSICTPCRS-R-D-----....-TREE--GE---T---..................------------------K-T----S--------------A-----SN---------------N--------- 147
B.GH.86.D205_ALT ---VRTL----S-L--DP----S-TI-T-DEPSRGHDTSGGDTICAPCRS-S-D-EK--....-DGETT--EP--T---..................------------------K-C----S--------V-----A-----SN-------------------D----- 148
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ---I-PL----S-L-CSP-TP-DT-I-TTNEPSREHDTSGCNAICAPCRS-S-DVEG--....--RE----G-G-T---..................------------------K-Y----S--------------A-----SD------------------------- 148
G.CI.92.Abt96 ---V-TL----S-L--DP-P--S-SISTT..................D---SRPTE---....-XGEE-KGAEKQT---..................---XX----L----------Y--S----------------A-----SN-S---------------------K- 130
AB.CM.03.03CM_510_03 ---VRTL----S-L--DPG---S-TI-T-DEPSRXHDTSGGDTICAPCRS-S-D-EK--....-DGETT--EP--T---..................----L-------------X-C------------X------A---X-SN-------X-----------D----- 148
H2_01_AB.CI.90.7312A ---A-TL----S-L---P----DS-I-A-DEHSRGQDTSGSDTICAPCRSGS-D-EK--....-TREA---EAG-----..................----L-------------Q-Y-------------------A-----SN--------------------I---- 148
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ---A-TL----S-L-R-P----GG-I-A-DGHSREQDTSEGDTICAPCRS-S-D--K--....-TGEA---EA--T---..................----L-------------Q-Y-------------------AX----SN---------------X---DI---- 148
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ---V-TL----S-L-R-P----GG-I-A-DGNSREQDISESDTICAPCRS-S-D--K--....-TGEAT--EA--T---..................----L-------------Q-Y-------------------A-----CN-------------------DI---- 148
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ---X-TL----S-L-R-P----GG-I-T-DGHSREQDISEGDTICAPCRS-SXD-XK--....-TGEA---EA--T---..................--G-L-------------Q--------X------------A-----SN-------------------DI---- 148
U.FR.96.12034 ---A-PL--K-S-L---P-PA-T-P-SPS....SRTSSGSADPDSPSS---S-------....-TGQETKGE---TI--..................--G----------K--I---Y------K---N--------A--K-E-Y----T--E-E------KFH--N-K- 144
MAC.US.x.17EC1 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.17EFR -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.1937 ---X-X-----------------------..................-----------------------XE-------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.2065 -----------------------X-----..................--------------------------------..................----------------------------------------------X-------------------------- 134
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------------..................---------------------T----------..................D------------------------------------------------------------------------ 134
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------..................-------------A------------------..................----------------------------------------------L-------------------------- 134
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------..................--------------------....--------..................---------------------------------------------------------------------K--- 130
MAC.US.x.80035 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.81035 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.85013 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.87082 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.92050 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.92077 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.93057 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.93062 -----------------------------..................--------------------------X-----..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.95058 -----------------------------..................--------------------------------..................-----------------------------------------------X------------------------- 134
MAC.US.x.95086 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.95112 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.96016 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.96020 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.96072 -----P-----------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.96081 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.96093 -----------------------------..................--------------------------------..................-----------------------------------------------X------------------------- 134
MAC.US.x.96114 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.96123 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.96135 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.97009 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.97074 -----X-----------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----PL----------------------..................-RT----------L------....--------..................------------------------------------------------------------------------- 130
MAC.US.x.SMM142_patent -----PL----------------------..................-RT----------L------....--------..................------------------------------------------------------------------------- 130
MAC.US.x.r80025 -----------------------------..................--------------------------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MAC.US.x.r90131 -----------------------------..................------------------K-------------..................------------------------------------------------------------------------- 134
MNE.US.82.MNE_8 ---L-P-----------PN----------..................---------K------T---....--K-----..................--------------------------A-------------A----------------------------K--- 130
MNE.US.x.MNE027 ---L-P-----------PN-----T----..................---------K------T---....--K-----..................-G------------------------A-------------A-------------------------------- 130
SMM.-.pE660.CG7G ---A-P-------L---PD-----T----..................--S----TE---ED--K--G....E---T---..................--------------------Y--E----------------A------N----V--------------D-K-K- 130
SMM.CI.SIVsmCI2 ---I-P-----S-L--DPTPA---T-GA-.........NGSSCGGAPN-S---HVE--SETRS-T--....EE-K---R..................-NGRL---------------Y-------------------A-----LG---------------R--T--N--- 139
SMM.LR.SIVsmLIB1 ---L--L----SK----PN-----T----..................SR------E----I--E--G....E--KT---..................----------------------------------------A------N------------------E----T- 130
SMM.SL.92.SL92B -----P-----S-L--ADNI#.#-TVST-...................RS-SPDSQGVSRESTEGKD....-EEQ----..................--G---------R-----R-L-----L-------------A------G---R--------------RT-K--- 126
SMM.SL.SIVsmSL92A ---I--L----S-L---PN---P-TDSP-..................S---S---EG--E--KET--....E---TI--..................--G-L-----------------------------------A-----LN-K----------------QK-K-Q- 130
SMM.US.CFU212 ---X-P-----------P-T------ST-..................SRS--RXV-GI-ET--ET--....E---T---..................--G-----------------QV------------------A-V---TN------------------------- 130
SMM.US.D215 ---I-PL----------P-T-----D-PS..................G-S-GRP-E----AR-E--G....E---T---..................----------------I---Y-------------------A------N------------------TE---K- 130
SMM.US.FTq ---L-------S-L--DPD----Y--GPS..............RRPSK-SGG--LE-V--A--E--G....E---TI--..................-EG-------------------------------------A-----LN----V----------------A--- 134
SMM.US.G078 ---V-P-----S-----P-T-E-G--G--..................--SGS--------AREE--G....E---T---..................--G-----------------Y-------------------A------Q------------------QD---K- 130
SMM.US.G932 ---L-P-------L---PN----------..................S---S--------AR--T-G....E-EDT---..................----L---------------Y-----A-------------A------D-----------Y-----------K- 130
SMM.US.M919 ---A---------L---PD----------..................-RS----TE---ED--K--G....E---T---..................--G-----------------Y--E----------------A------N-------------------D-K-K- 130
SMM.US.M922 ---A-P-----------PD-----T----..................--S----T----EDR-ET-G....E---T---..................--G-----------------Y--E----------------A------N-----------------------K- 130
SMM.US.M923 ---A-PV----------PD-----T----..................--S----TE----D--K--G....E---T---..................--G-L---------------Y--E----------------A------N-------------------D-K-K- 130
SMM.US.M926 ---V-P-----------PN-------S--..................S---GR--E---ED-S-T--....E-E-T---..................---RL---------------Y-----A-------------A------N----V------------------K- 130
SMM.US.M934 ---V-PL----------PN-------S--..................SR--G---E---ED-S-T--....E-E-----..................-N------------------Y-------------------A------N-----------------------K- 130
SMM.US.M935 ---A-P-----------PDT----T----..................--S----T----EDR-ET-G....E---T---..................--G-----------------Y--E----------------A------N-----------------------K- 130
SMM.US.M940 ---V-P---K-S-----P-T-E--T----..................--SGS--------A-EE---....E---T---..................--------------------Y-------------------A------Q------------------QD---K- 130
SMM.US.M946 ---V-PL----------PN------YS--..................SR--G---E--LED-SST--....E-E-----..................----L---------------Y-------------------A------N-----------------------K- 130
SMM.US.M947 ---A-P-----------PD-----T----..................--S----TEK--ED--K--G....E---T---..................--G-----------------Y--E----------------A------N-------------------D-K-K- 130
SMM.US.M949 ---V-P-----S-----P-T-E-------..................--S-S---E----A-KETKG....E---T---..................--G-----------------YV------------------A------N------------------QD---K- 130
SMM.US.M950 ---I-PL----------PN-------S--..................SR--G---E---ED-S-T--....E-E-----..................--------------------Y-------------------A------D-----------------------K- 130
SMM.US.M951 ---V-P-----S-----PGT-E-------..................--SGS----------EE--G....E---T---..................--G-----------------Y-------------------A------Q---------------E--QD---K- 130
SMM.US.M952 ---V-PL----------PN-------S--..................S---G---E---ED-SGT--....E-E-----..................----L---------------Y-------------------A------N-----------------------K- 130
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ---A-P-------L---PD----NT----..................--S----TE---ED--K--G....E---T---..................--------------------Y--E----------------A------N----V--------------D-K-K- 130
SMM.US.x.F236_H4 ---A-P-----------PD-----T----..................--S----TE---ED--K--G....E---T---..................--------------------Y--E----------------A------N-------------------D-K-K- 130
SMM.US.x.H9 ---A-P-----------PD-----T---X..................--S----TE---EG--K--G....E---T---..................-NG-----------------Y--E--I-------------A------N-------------------D-K-K- 130
SMM.US.x.PBJ14_15 ---A-P-----------PD-----T----..................--S----TE---ED--K--G....E---T---..................-NG-------------I---Y--E----------------A------N-------------------D-K-K- 130
SMM.US.x.PBJA ---A-P-----------PD-----T----..................--S----TE---ED--K--G....E---T---..................-NG-------------I---Y--E----------------A------N-------------------D-K-K- 130
SMM.US.x.PBJ_143 ---A-P-----------PD-----T---X..................--S----TE---EG--K--G....E---T---..................-NG-------------I---Y--E----------------A------N-------------------D-K-K- 130
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---A-P-----------PD-----T----..................--S----TE---ED--K--G....E---T---..................-NG-------------I---Y--E----------------A------N-------------------D-K-K- 130
SMM.US.x.PGM53 ---A-P-----------PD----------..................--S----TE---ED--K--G....E---T---..................--G---------------A-Y--E----------------A------N-------------------D-K-K- 130
SMM.US.x.SME543 ---V-P-----------PD-----T----..................--S----TE---ED--K--G....E---T---..................--------------------Y--E-----------------------N-------------------D-K-K- 130
STM.US.89.STM_37_16 ---L-P-------L---PNT-------PS..................-R------EK---A--E---....E-EDT---..................----------------------------------------A-----LQ----V------------F---N--- 130
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protease end p51 RT start D catalytic site
MAC.US.x.239 LGKRIKGTIMTGDTPINIFGRNLLTALGMSLNFPIAKVEPVKVALKPGKDGPKLKQWPLSKEKIVALREIC.EKMEKDGQLEEAPPTNPYNTPTFAIKKKDKNKWRMLIDFRELNRVTQDFTEVQLGIPHPAGLAKRKRITVLDIGDAYFSIPLDEEFRQYTAFTLPSVN 303
A.CI.88.UC2 -N--VRA---------------I---------L-V-RI--I-IT--------R------T---VE--K---.-----E---------------------------------------------I------------K-------V---------Y-D--P---------- 316
A.DE.x.BEN -N--VRA---------------I---------L-V--I--I--T--------R------T----E--K---.-----E-------------------------------------K-------I------------K---SI--V---------H-D----------A-- 316
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -N-KV-A---------------I---------L-V---D-I--I---------VR----T----E--K---.----RE-------------------------------------K---E---I------------KR----------------H-D----------T-- 316
A.GH.x.GH1 -N--VRA---------------I---------L----I--I--T--------R-R----T----E------.-----E---------------------------------------------I------------K-------V---------H-D------------- 316
A.GM.87.D194 -N--VRA---------------I-AT------L-V--LD-I--T--------R------T----E--K---.----RE---------------------------------------------I------------K-------V---------H-D------------- 316
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -N-KVRA---------------I---------L-V--I-----T---------QR----TR---E------.----RE-------------------------------------K--------------------KR------V---------Y-D------------- 316
A.GM.x.MCN13 ---KVRA---------------I---------L-V--I--I-IM----------R----T----E--K---.----RE-------------------------------------K-------I------------K-----------------H-D-----------I- 316
A.GM.x.MCR35 ---KVRA---------------I---------L-V--I--I-IM----------R----T----E--K---.----RE-------------------------------------K-------I------------K-----------------H-D-----------I- 316
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ----V-A---------------V---------L-V--I--I-IM--------R------T----E--K---.-----E-------------------------------------K-------I------------KR------V---------H-D------------- 316
A.GW.87.CAM2CG ----VRA---------------I---------L-V--I--I-IM--------R-R----T----E--K---.-----E-------------------R-----------------K-------I------------KR------V---------H-D------------- 316
A.GW.x.MDS ----VRA---------------I---------L-V--I--I-IM----------R----T----E--K---.----RE-------------------R-----------------K-------I------------KR------V---------H-D------------- 316
A.IN.07.NNVA ---KVRA---------------I---------L-V--I--I--K----------R----T----E--K---.----RE-------------------R-----------------K---E---I------------KR------V---------H-D------------- 316
A.IN.95.CRIK_147 ---KVRA---------------I--V------L-V--I--I-IM----------R----T----E--K---.-----E-------------------------------------K---E---I------------KR------V---------H-D------------- 316
A.PT.x.ALI -N--V-A---------------I---------L-V--I--IE-R----------R----T----E--K---.--T-RE-------------------------------------K-------I------------KR------V---------H-S------------- 316
A.SN.85.ROD -N-KVRA---------------I---------L-V-----I-IM----------R----T----E--K---.-----E-------------------------------------K-------I------------KR------V---------H-D--P---------- 317
B.CI.88.UC1 V---VRA---------------I-NT---T----V--I-----K---------IR---------L--K---.-----E---------------------R---------------K-------------------EKR------V----------PN-----------I- 317
B.CI.x.20_56 ----VRA---------------I-NT---T----V--I-----K---------IR---------L--K---.-----E-------------------------------------K-------------------EKR------V------V---PD----------P-- 317
B.CI.x.EHO V---VRA-V-------------I-NS---T----V-RI-----Q---E-----IR---------L--K---.-----E-------------S-----------------------K---E---------------SK-------V------V---PD----------A-- 316
B.GH.86.D205_ALT V---VRA---------------I-NT---T----V--------E---------IR-----R---L--K---.-----E-------------------------------------K-------#--------##-EKR----I-V----------PN------------- 314
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 V--K-RA---------------I-NT---T----V--I-----K---------IR---------L--K---#K----E---------------------R---------------K-------------------E-------------------PD------------- 317
G.CI.92.Abt96 V----QA-V-------------I-VK-----------------R----M----IR---------Q------.D---QE-----------------T---------------------------------------EKR-----------------VD------------- 299
AB.CM.03.03CM_510_03 V--TVRA---------------I-NTX--T----V-XX-----EX---X-X--IR-----RX--L-XK---.---X-E---------------------------------X---K--------X----------E-R----I-V----------PX--------X--T- 317
H2_01_AB.CI.90.7312A V--KVRS---------------I-NT---T----V--I-----Q---------IR---------L------.-----E------S------------------------------K---E---------------EKR----I-V------V---PD-----------I- 317
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 V---VRA---------------IXSX--------M--L--X--Q---------IR---------L------.-----E------------------VX----X------------K------X-------X----E-R--S---V------V---PD--------X--I- 317
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 V---V-A---------------I-S---------M--L-----Q---------IR---------L------.-----E------------------VR-----------------K-------------------E-R--S---V------V---PD-----------I- 317
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 V----RA---------------I-S---------M--L-----X---------IRX--------L------.-----E--X---------------VR-----------------K------X------------E-R--S---V---X--V---PD-X---------I- 317
U.FR.96.12034 ---T-R-------------------E---------G-EAL-IGG----------R--------LE--K---.-----E-------------------------------------------S-------------EK-------V---------C-D-----------I- 313
MAC.US.x.17EC1 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.17EFR -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------N---------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.2065 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.251_1A11 -----R--------------------------L----------------V---------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------L--------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------------L----------T-----V---------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 299
MAC.US.x.80035 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.81035 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.85013 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.87082 ------------------------------------------X----------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.92050 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.92077 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------E---------------------.------------------------------------------------------------------------------------X------------- 303
MAC.US.x.93062 --------------------------------XX---------------X---X-----------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------E---------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------E---------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.95112 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.96016 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.96020 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.96072 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.96081 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.96093 --------------------------------L--------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.96114 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------E---------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.96135 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.97074 --------------------------------L--------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------------L---------SP---------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 299
MAC.US.x.SMM142_patent --------------------------------L---------SP---------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 299
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------E---------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MAC.US.x.r90131 -----------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------- 303
MNE.US.82.MNE_8 ---------------------------E---------------T----------R----------------.----------------------------------I--------K----------------------------V------------------------- 299
MNE.US.x.MNE027 -------------------------------------------T----------R----------------.-------------------------------------------K----------------------------V------------------------- 299
SMM.-.pE660.CG7G ---V----------------------M-----L-------I--T-----E----R---------I------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.CI.SIVsmCI2 ----V-----------------I---------C-L--------T-----E--------------E------.-----E--------------------------------S----K-----N-------------EKR----------------W---------A----- 308
SMM.LR.SIVsmLIB1 -----R-------------------E--------V--------K----------R---------E--K---.-----E-------------------------------------K-------I-------------R------V------------------------- 299
SMM.SL.92.SL92B ---V-RE-L-------------I-A---V---Y-V----YT--K--E-M---R-----------Q--T---.-----E----R-----------------N-D------------KM--E--------------KEME-------------V---P---------I---- 295
SMM.SL.SIVsmSL92A ---EVRA-L-------------I-----I---Y-V---Q----T---------QR---------E--K---.-----E-------------------------------------K-------I----------QQ-R------V----------PD------------- 299
SMM.US.CFU212 -----R--L-------------------------M-Q------T---------VR---------Q--K---.-Q-----------------------------------------K----------------------------V-----------D------------- 299
SMM.US.D215 ---K---------------------TM-------V--------T----------R---------E--K---.-------------------------------------------K---------------------R------V-----------N------------- 299
SMM.US.FTq ---T-R--V----------------R--------V-R------T----Q-----R---------E--K---.-----E-----------------------------------------------------------R------V----------P-------------- 303
SMM.US.G078 ---K----------------------M-----L-V--------K-----E--------------E--K---.-----E------------------------S--------------------I-------------R------V------------------------- 299
SMM.US.G932 ---K---------------------T-----------------T----------R---------I------.-----E-------------------------------------K----------------------------V---------H--------------- 299
SMM.US.M919 ---V----------------------M-----L-V--------T----------R----------------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.M922 ---V----------------------M-----L-V--------T----------R----------------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.M923 ---V----------------------M-----L-------I--T----------R---------I------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.M926 ---K---------------------TM----------------T----------R---------I------.G----E-------------------------------------K---------------------R------V-----------D------------- 299
SMM.US.M934 -------------------------TM-----C-V--------T----------R---------I------.-----E-------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.M935 ---V----------------------M-----L-------I--T----------R----------------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.M940 ---K-R--------------------------L-V-R------K-----E--------------E--K---.D----E---------------------------------------------I-------------R------V------------------------- 299
SMM.US.M946 ---K-R-------------------TM-----C----------T----------R---------I------.-----E-------------------------------------K---------------------R------V-----------D------------- 299
SMM.US.M947 ---V--------------------A-M-------------I--T----------R---------I------.-----E-------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.M949 ---K----------------------------L-V--------K-----E--------------E------.D----E-------------------------------------K-------I-------------R------V-----------D------------- 299
SMM.US.M950 ---K---------------------TM-----C----------T----------R---------I------.-----E-------------------------------------K---------------------R------V---------E--------------- 299
SMM.US.M951 --------------------------------L-V-R------R-----E--------------E------.D----E-------------------------------------K-------I-------------R-------------------------------- 299
SMM.US.M952 ---K--------N------------TM-----C----------T----------R---------I------.-----E-------------------R-----------------K---------------------R------V-----------N------------- 299
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ---V----------------------M-----L-------I--T-----E----R---------I------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.x.F236_H4 ---V----------------------M-----L-------I--T-----E----R---------I------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.x.H9 ---V----------------------M-----L-----X-I--T----------R---------I------.----------X---------------XX-G-------------K---------------X-----R------V------------------------- 299
SMM.US.x.PBJ14_15 ---V----------------------M-----L-------I--T----------R---------I------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.x.PBJA ---V----------------------M-----L-------I--T----------R---------I------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.x.PBJ_143 ---V----------------------M-----L-----X-I--T----------R---------I------.----------X---------L-----XX-R-------------K---------------X-----R------V------------------------- 299
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---V----------------------M-----L-------I--T----------R---------I------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.x.PGM53 ---V----------------------M-----L-V-----I--T----------R----------------.-----------------------------------------------------------------R------V------------------------- 299
SMM.US.x.SME543 ---V----------------------M-------------I--T-----E----R---------I------.-------------------------------------------K---------------------R------V------------------------- 299
STM.US.89.STM_37_16 ---K------------------------------V--------T---------I----------E--K---.-------------------------------------------K-------I-------------R------V-----------G------------- 299
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DD catalytic site
MAC.US.x.239 NAEPGKRYIYKVLPQGWKGSPAIFQYTMRHVLEPFRKANPDVTLVQYMDDILIASDRTDLEHDRVVLQSKELLNSIGFSTPEEKFQKDPPFQWMGYELWPTKWKLQKIELPQRETWTVNDIQKLVGVLNWAAQIYPGIKTKHLCRLIRGKMTLTEEVQWTEMAEAEYEEN 473
A.CI.88.UC2 -V---------------------------QI-----------I-I-------------G----K----L-----GL--------------------------------Q---K-------------I----------------------------------L----L--- 486
A.DE.x.BEN -M---------------------------Q------------I-I-------------G----K----L-----GL-----D-------------C-----------LQ---KDI--------------------S-------------------------L----L--- 486
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -------------------------H---Q------------I---------------------T---L-----GL-----D--------YK----------------Q---K-V----------------------------------------------L----L--- 486
A.GH.x.GH1 -------------------------H---Q------------I-I-------------G----K----L-----GL-----D--------L----------------LQ---K-I--------------------------------K-------------L----L--- 486
A.GM.87.D194 ----E---V----------------FM--QI-----------I-I-------------G----K----L-----GL-----D--------------------------Q---K-I-----------------------------K----------------L----L--- 486
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----------------------------Q------------II-------------------K----L-----GL-----D--------Y-----------------Q---K-V-----------------------------K-------P--------L----L--- 486
A.GM.x.MCN13 -----------------------------Q---------L--III------------------K----L-----NL-----D--------YH----------------Q---KDV-------------------------R---K----------------L----L--- 486
A.GM.x.MCR35 -----------------------------Q---------L--III------------------K----L-----NL-----D--------YH----------------Q---KDV-------------------------R---K----------------L----L--- 486
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----------------------------QI--------E--III------------------K----L-----GL-----D--------YR----------------Q---K-V----------------------------------------------L----L--- 486
A.GW.87.CAM2CG -----------------------------Q---------S--III------------------K----L-----NL-----D--------YR----------------Q---K-V----------------------------------------------L----L--- 486
A.GW.x.MDS -----------------------------Q---------Q--III-----------------------L------L-----D--------YR----------------Q---K-V-----------------------------------------I----L----L--- 486
A.IN.07.NNVA -----------------------------KI--------Q--III------------S-P---K----L-----GL-----D--------YY----------------Q---K-V-----------------------------------L----------L----L--- 486
A.IN.95.CRIK_147 -----------------------------QI--------Q--III-----------------------L-----GL-----D--------Y-----------------Q---K-V---------------------R-------------L----------L----L--- 486
A.PT.x.ALI -------------------------H---QI--------Q--I-I------------------K----L-----GL-----D--------YK----G-----------Q---K-V--------H-------------------------------G-----L----L--- 486
A.SN.85.ROD -------------------------H---Q---------K--III-----------------------L-----GL-----D--------YH----------------Q---K-I------------------L---------------------------L----L--- 487
B.CI.88.UC1 --------------------------S--K--D------S--III------------S--------S-L-----DM---------------K--------KR------Q--EK-V------------------LF-----R-I-K----------------L----LQ-- 487
B.CI.x.20_56 -SG-------------------------GK--D------D---I--------V----S--------S-L-Q---DM---------------K--------K-------Q--EK-V----------------S-LF-----RNI-K----------------L----LQ-- 487
B.CI.x.EHO --------L-------------------AK--D------N---II-------V----S--------S-L-----NM---------------K--------K-------Q--EK-V------------------LF-----R-I-K----------------L----FQ-- 486
B.GH.86.D205_ALT --------------------QS-C--S--K--D------S--III------------S--------S-L-----DM---------------K--------K-------Q--EK-V----A-------------LF-----R-I-K----------------L----LQ-- 484
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 --------------------------SVGK--D------D---I--------V----S----------L-----D----------------K--------K-------Q--E--R------------------LF-----R-I------------------L----FQ-- 487
G.CI.92.Abt96 -------------------------H---K--D------E-XIXI-------V----------Q----L-----KX-----D--------Y------X--K-------N-XEK---------------X----L-------N-XK----X-----------L----LQ-- 469
AB.CM.03.03CM_510_03 XT------------X---X-------S--K--D------S---II------------S--------S-L-----NM-------X-XX----R-----X--K-------Q--EK-V------------------LF---X-R-M-X-----------X----L----LQ-X 487
H2_01_AB.CI.90.7312A --------------------------S--K--D---R--N---II-------V----S-----K--S-L-----DM------------------------K-------QI-E--V------------------LF-----R-I----K-------------L----MQ-- 487
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ---------X----------------S--K--D------N---II-------X----S--------S-L-----DM------------------------K-------QI-E--V------------------LF-------I------------------L----MQ-- 487
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -----------------------------K--D------N---II-------V----S--------S-L-----NM------------------------K-------QI-E--V------------------LF-------I------------------L----MQ-- 487
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ---------X----------------S--K--D------N---II------XX----S--------S-X---X-DM---------------X--X-----K-------QI-EX-V------------------LF-------I-X----------------L---XMQ-X 487
U.FR.96.12034 ---------------------T-------NL--------E-AVII------------N-----QL-S-L-----KT-----D--------HK--------K----------E-DV------------------V----------K--K------------------FA-- 483
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.1937 --------------------------------------------------------------------L---------------------------------------------X------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.2065 --------------------------------------------------------------------L---------X------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------------------------------------N---------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 469
MAC.US.x.80035 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.81035 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------X----------X------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.85013 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.87082 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.92050 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.92077 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.93057 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.93062 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.95058 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.95086 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.95112 --------------------------------------------------------------------X----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.96016 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.96072 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.96093 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.96114 --------------------------------------------------------------------X----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.96123 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.96135 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.97009 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------XX----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------------------------------------------------L----------S------------------------------------------------------------------------------------------ 469
MAC.US.x.SMM142_patent --------------------------------------------------------------------L----------S------------------------------------------------------------------------------------------ 469
MAC.US.x.r80025 --------------------------------------------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MAC.US.x.r90131 --------------------------------------------------------------------X---------X------------------------------------------------------------------------------------------- 473
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------H---N----------------------V---------------L-------------------------------------------K--------------------------------------------------------- 469
MNE.US.x.MNE027 -------------------------H---N----------------------V---------------L-------------------------------------------K--------------------------------------------------------- 469
SMM.-.pE660.CG7G -----------------------------N--------------I-----------------------L-----G----------------------------------------------------------------------------------------------- 469
SMM.CI.SIVsmCI2 -------------------------D---K---------E-A-II------------N-----QL-A-L-----GL-----DD-------HK--------K-------K--E-DR---------------V--L----------K--K-------------L----LA-- 478
SMM.LR.SIVsmLIB1 --------V----------------F--KK-------T------I--I---------------K----L-----GL--------------Y---R-K-----*---------K-R-----------------R-----------K-----K------------------S 468
SMM.SL.92.SL92B -Q-----------------------A---Q------------L-------L--G-N-GLT---KM-T-LRDM--NL------D----N--L-----L-Y-K----------EK-R--------------------------N--KM---------------L----LA-- 465
SMM.SL.SIVsmSL92A S------------------------H---Q---------S-----------------S-----K--T-L-----DL----------------------Y-K-------T--EK-V-----------------------------K-----V----------L----LA-- 469
SMM.US.CFU212 -------------------------H---G--------------I-----------------------L-----GM-----D--------Y---------------------KDN------------------V----------K----------------L-------- 469
SMM.US.D215 -----------------------------N--------------I------------------K----L-----G------D--------YH----------------------------------------------------K-----VS------------------ 469
SMM.US.FTq -------------------------H---N-----------I--------------------------L-----GL-----D--------YH----------------------S-----------------------------K------A--------------F--- 473
SMM.US.G078 --------V----------------H---Q--D-----H-----I------------------K----L-----GL-----D--------Y---------------------K-N------------------------------------------------------- 469
SMM.US.G932 --------------------------------------------I-----------------------L-------------------------------------------K-I-----------------------------K------------------------- 469
SMM.US.M919 -------------------------H---N--------------I-----------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 469
SMM.US.M922 -------------------------H---N--------------I------------I----------L------M---------------------------------------------------------------------------------------------- 469
SMM.US.M923 -------------------------H---N--------------I-----------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 469
SMM.US.M926 -------------------------H---N--------------I-------V---------------L------T-----D------------------A-----------K---------------------------------------------------L----- 469
SMM.US.M934 -------------------------H---N--------------I-------V---------------L------------D-----E---K--------------------K--------------------------------------A------------L----- 469
SMM.US.M935 -------------------------H---N--------------I-----------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 469
SMM.US.M940 --------V----------------H---Q--D-----H------------------------K----L-----GL-----D--------Y---------------------K-N------------------------------------------------------- 469
SMM.US.M946 -------------------------H---N--------------I-------V---------------L-----NM-----D-----E---K--------------------K---------------------------------------------------L----- 469
SMM.US.M947 --------L----------------H---N--------------I-----------------------LR-----M-------------------------------------------------------------------------------G-------------- 469
SMM.US.M949 --------V----------------H---Q--D-----H--I--I-------V----------K----L-----GL-----D--------YH-----------R--------K-S-----------------------------K------------------------- 469
SMM.US.M950 -------------------------H---N--------------I-------V---------------L------M-----D---------K--------------------K-------------------------------K-------------------L----- 469
SMM.US.M951 --------V----------------H---QT-D-----H-----I------------------K----L-----GL-----D--------YR-----------R--------K-S-----------------------------K------------------------- 469
SMM.US.M952 -----------------------------N--------------I-------V---------------L------T-----D---------K-----------------------------------------V----------K-------------------L----- 469
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -----------------------------N--------------I-----------------------L-----G----------------------------------------------------------------------------------------------- 469
SMM.US.x.F236_H4 -----------------------------N--------------I-----------------------L-----G----------------------------------------------------------------------------------------------- 469
SMM.US.x.H9 ------------------------XH-X-N--------------I-----------------------L--------------------------------------------------N-------------------------------------------------- 469
SMM.US.x.PBJ14_15 -------------------------H---N--------------I-----------------------L----------S------------------------------------------------------------------------------------------ 469
SMM.US.x.PBJA -------------------------H---N--------------I-----------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 469
SMM.US.x.PBJ_143 ------------------------XH-X-N--------------I-----------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 469
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------------------------H---N--------------I-----------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------- 469
SMM.US.x.PGM53 -------------------------H---N--G-----------I-----------------------L---------------------------------------------------------------------------K------------------------- 469
SMM.US.x.SME543 -----------------------------N--------------I-----------------------L-----G----------------------------------------------------------------------------------------------- 469
STM.US.89.STM_37_16 -----------------------------NI-----R-------I-----------------------L-----NL-------------------------------------DV-----------------------------K------A---------------A-- 469
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HIV-2 Proteins

p51 RT end p15 RNase H start
MAC.US.x.239 KIILSQEQEGCYYQEGKPLEATVIKSQDNQWSYKIHQEDKI.LKVGKFAKIKNTHTNGVRLLAHVIQKIGKEAIVIWGQVPKFHLPVEKDVWEQWWTDYWQVTWIPEWDFISTPPLVRLVFNLVKDPIEGEETYYTDGSCNKQSKEGKAGYITDRGKDKVKVLEQTTNQQ 642
A.CI.88.UC2 R---D-----H----E-E----IQ-------T------E--.-----Y---------------Q-V-------L----RI--------RET-----DN------------V--------T----G---P-T--F-------R---------V----R---R--------- 655
A.DE.x.BEN ----------Y----E-E----IQ---GH--T------E--.-----Y---------------Q-V-------L----RI--------RET-----DN------------V--------T----G---P-A--F-------R---------V------------------ 655
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---------------E-E-----Q-D-----T-----GE--.-----Y-----------------V-------L----RI--------RET-----DN--------D---V--------A--------P----F-------R--------------R---RI-------- 655
A.GH.x.GH1 ----------Y----E-E----IQ-N-----T------E--.-----Y---------------Q-V-------L----RI--------RET-----DN------------V--------T----G---P-A--F-------R-------R-V----R---R---R----- 655
A.GM.87.D194 ----------S----EEE-------------A-----GERV.-----Y---------------Q-V-------L----R---------R-T-----DN------V-----V--------T----G---P-T--F-------R---------V----R-R-R-----S--- 655
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----------H----E-E-----Q-D-----T--V--GE--.-----Y---------------Q-V-------L----RI--------RET-----DN--------D---V--------A--------P-A--F-------R------------------RI-------- 655
A.GM.x.MCN13 ----------H----E-E-----Q-D-----T--V--GE--.-----Y---------------Q-V-------LI---RI--------RET-----D---------D---V--------A--------PRT--F-------R---------V----R---RM-------- 655
A.GM.x.MCR35 ----------H----E-G-----Q-D-----T--V--GE--.-----Y---------------Q-V-------L----RI--------RET-----D---------D---V--------A--------PRT--F-------R---------V----R---RM-------- 655
A.GW.86.FG_clone_NIHZ R-----K---H----E-K-----Q-D-----T--V--GE--#S----Y---------#-----Q-V-------L----RI--------R-T-----DN--------D---V--------A----GE-VP-A--F-------R--------------R-R----------- 654
A.GW.87.CAM2CG R---------H----E-E-----Q-D-----T------E--.-----Y----H------K---Q-V-------L--*-RI--------RE------DN--------D---V--------A----G---P-T--F-------R---------V----R----I-------- 654
A.GW.x.MDS RV--------H----E-E-----Q-D-----T--V--GE-T.-----Y--V------------Q-V-------L----RI--------REI-----D---------D---V-----------------P-A--F-------R---------V--K-R------------- 655
A.IN.07.NNVA R---------H--K-E-E-----Q-D-----T--V--GE--.-----Y--V--A---------Q-V-------L----RI--------RET-----D---------D---V--------A--------P-A--I-----------------V----R-R----------- 655
A.IN.95.CRIK_147 R---------H----E-E-----Q-D-----T--V--GE--.-----Y--V--A---------Q-V-------L----RI--------RET-----D---------D---V--------A--------P-T--F-------R---------V----R------------- 655
A.PT.x.ALI R---------H----E-E-----Q-D-----T-----GE--.---E-Y--M------------Q-V-------L----RI-R------RET-----D---------D---V--------A--------L-A--F----P--R--------------R------------- 655
A.SN.85.ROD R---------H----E-E-----Q-D-E---T------E--.-----Y--V-------I----Q-V-------L----RI--------REI-----DN--------D---V--------A----G---P-A--F-------R---------V---------K-------- 656
B.CI.88.UC1 ----E-----S--K--V------Q-NLA---T-----GNR-.-----Y--V--------------V-------L----EI-V------RET-D-----------------V--------AY------L-KV----------RA--------V------------------ 656
B.CI.x.20_56 ----E-----S--K--V------Q-NLA---T-----GNRT.-----Y--V--------------V-------L----EI-M------RET-D--------------------------AY------L-KV----------RA--------V------R----------- 656
B.CI.x.EHO ----E-----S--K--V------Q-NLA---T-----G---.-----Y--V--------------V-------L----EI-M------RET-D-----------------V-----I--AY------L--V-----------A--------V---------P-------- 655
B.GH.86.D205_ALT ----E-----S--K-RV------Q-NLA---T-----GN-V.-----Y--V--------------V-------L----EI-V------RET-D-----------------V-----I--AY------L--R----------RT--------V------------------ 653
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ----E-----S--K--I------Q-NLA---T-----G-R-.-R---Y--V----------------------L-T--EI-M------RET-D-----------------V-----I--AY------L--V----------RT--------V---------A-------- 656
G.CI.92.Abt96 ----X-X---A--K-XE-X----Q-NL----T--V--GNR-.-----Y-----------------V-X-----L----KL-F------R-T---------------D---V---H-----Y----E-L-QT-----------T--X-----V--------X--------- 638
AB.CM.03.03CM_510_03 ----E-----S--K--V------Q-NLA---T-----GXRM.-----Y--V--------XX----V-------L----EI-I-----XRET-D-----X-----------V-----I--AY--------XK-----------A--------V-------X---------- 656
H2_01_AB.CI.90.7312A ----G-----S--K--V------Q-NLA---T-----GN-V.-----Y--V---------I----V-------L-----I-M------RET-D-----------------V--------AY------L-KV----------RT--------V----R----P-------- 656
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ----E---X-S--K-XV------Q-XLA---T-----G--V.-----Y--V---------I------------L-----I-M------RET-D--------X--------V--------AY------L-KV--F-------RV--------V----R----P-------- 656
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ----E-----S--K--V------Q-NLA---T-----G--V.-----Y--V-S-------I------------L-----I-M------RET-D-----------------V--------AY------L-KV--F-------RV-------------R----P-------- 656
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -X--E---X-S--K-XV------Q-NLA---T-----X--V.-----Y--V---X-----I------------X-----IXM------RET-D--------X--------V--------AY----X-L-KV--F-------RV-X------VX---R----P-X------ 656
U.FR.96.12034 ----------A--R-EEN-----L-N-----T-----G-RT.--------V--------------V------------KI-M------RE--------------VLD---V--------AY----E-LL.-----------RA--Q-----V------R--P-------- 651
MAC.US.x.17EC1 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.17EFR -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.1937 -----------------------------------------.----------------------------------------------R-----------------X---------------------X----------------------------------------- 642
MAC.US.x.2065 -----------------------------------------.----------------------------------------------X--------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------N---------------.------------------------------------------------------------------N------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------K----------------------------------------- 642
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------------------.----------------------------------------------R--------------------------------------------------------------------------------- 638
MAC.US.x.80035 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.81035 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.85013 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.87082 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.92050 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.92077 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.93057 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.93062 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.95058 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.95086 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.95112 -----------------------------------------.-------------------------------X------------------------------------------------------------------------------------------------ 642
MAC.US.x.96016 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.96020 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.96072 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.96081 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.96093 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.96114 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.96123 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.96135 -----------------------------------------.----------------------------------------------X--------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.97074 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---------------S-------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------------V----S----------------------------- 638
MAC.US.x.SMM142_patent ---------------S-------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------------V----S----------------------------- 638
MAC.US.x.r80025 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MAC.US.x.r90131 -----------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 642
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------N---------------.----------------------------------------------------------------K---------------------K------V---------------------------------- 638
MNE.US.x.MNE027 -------------------------N---------------.---------------------------------------------------------------------------------------------V------------------------R--------- 638
SMM.-.pE660.CG7G ------------------I---------------------V.--------V--------------V-------L----E---------REI---------------D---V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L-------- 638
SMM.CI.SIVsmCI2 R---E-----AF-R-EEN-----Q-N-----T-----GSRV.-----------------------V-------L----KI-F------RE----------------D---V-----------------P----F-------RV--------V----RE---P-------R 647
SMM.LR.SIVsmLIB1 ---------------D-------V-N--S------------.-R------V--------------V-------L--*--I--------REI*---------------*--------------P--E-L--V--F-V-R---RE--I-------N--R----A-------K 634
SMM.SL.92.SL92B R---N-----R--R-DE------L-N-----------G-R-.----------------I----N-V------SL----KT-F------RE--D--------A--------------I------------K--V--I-----RN--------V-----E--LP---A---- 634
SMM.SL.SIVsmSL92A ----------S-----E-----A--N-E---------GE--.-----Y---------------Q--------------K---------REL-------------V-D---V-----I-MA--------P------V---------A-----V------------------ 638
SMM.US.CFU212 -----------------------V-N--------------V.-----------------------V------------RI--------REI---------------D---V----------------L-----F-------R---------V--G---R----------- 638
SMM.US.D215 R--------------D-Q-----V-N------------G-T.----------------------------------------------RE-----------A--------V----------------------F-V-----R--------------R-R--T-------- 638
SMM.US.FTq R---N----------D------IV--------------N--.-----Y-----------------V------------K-----M---REI---------------------------------------A--F-V-----R-T-V---------------L-------- 642
SMM.US.G078 ---------------D------IV-------------GE-V.-----Y-----------------V------------------M---RET-------------------V-------------------A--F-V--------------------RN-I-S-------- 638
SMM.US.G932 -----------------------M-N---------------.-------E---------------V----------------------REI-------------------V------------------------V-----R---V----------R------------- 638
SMM.US.M919 -----------------------------------------.-----------------------V----------------------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R---------V----R----P-------- 638
SMM.US.M922 -----------------------------------------.-----------------------V----------------------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R---------V----R----P-------- 638
SMM.US.M923 -----------------------------------------.-----------------------V---------------R------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L-------- 638
SMM.US.M926 -------------------------N--------------V.-------------------------------------I--------R---------------------V------------------------V-----R---V---------------I-------- 638
SMM.US.M934 -------------------------N---------------.-------------------------------------I--------R---------------------V------------------------V-----R---V---------------I-------- 638
SMM.US.M935 -----------------------------------------.-----------------------V----------------------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R---------V----R----P-------- 638
SMM.US.M940 ---------------D------IM-------------GERV.-----Y-----------------V------------------M---RET-------------------V------------------RA--F-V--------------------RS-I-S-------- 638
SMM.US.M946 -------------------------N---------------.-------------------------------------I--------R---------------------V------------------------V-----R---V---------------I-------- 638
SMM.US.M947 -----------------------------------------.-----------------------V----------------------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--AEL-------- 638
SMM.US.M949 ---------------D------IV-------------GE--.-----Y--V--------------V------------------M---REI-------------------V------------------RA--F-V--------------------RS-IES-------- 638
SMM.US.M950 -------------------------N---------------.----R--------------------------------I--------R---------------------V------------------------V-----R---V---------------I-------- 638
SMM.US.M951 --------------AD------IV-------------GE-V.-----Y--V--------------V--V---------------M---REI-------------------V-------------------A--F-V--------------------RS-I-S-------- 638
SMM.US.M952 -------------------------N---------------.-------------------------------------I--------R---------------------V-----------------K------V-----R---V------------R--I-------- 638
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ------------------I---------------------V.--------V--------------V-------L----E---------REI---------------D---V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L-------- 638
SMM.US.x.F236_H4 ------------------I---------------------V.--------V--------------V-------L----E---------REI---------------D---V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L-------- 638
SMM.US.x.H9 ---P---P-------------P-------------------.-----------------S-----V--------I------R------XEI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-R---R--R------V----RG-T-L-------- 638
SMM.US.x.PBJ14_15 -----------------------------------------.-----------------------V---------------R------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L-------- 638
SMM.US.x.PBJA -----------------------------------------.-----------------------V---------------R------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L-------- 638
SMM.US.x.PBJ_143 ---P---P-------------P-------------------.-----------------------V---------------R------XEI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-R---R--R------V----RG-T-L-------- 638
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----------------------------------------.-----------------------V---------------R------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L-------- 638
SMM.US.x.PGM53 -----------------------------------------.-----------------------VE---------------------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-P-------- 638
SMM.US.x.SME543 ------------------I---------------------V.--------V--------------V-------L----E---------REI---------------D---V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L-------- 638
STM.US.89.STM_37_16 ----------Q--R-D-------V-D---------------.-------------------------------------I--------RE------A-------------V--------------E-L--T--F-V-----R---------------N---A-------- 638
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p15 RNase H end p31 Integrase start
MAC.US.x.239 AELEAFLMALTDSGPKANIIVDSQYVMGIITGCPTESESRLVNQIIEEMIKKSEIYVAWVPAHKGIGGNQEIDHLVSQGIRQVLF.LEKIEPAQEEHDKYHSNVKELVFKFGLPRIVARQIVDTCDKCHQKGEAIHGQANSDLGTWQMDCTHLEGKIIIVAVHVASGFIE 811
A.CI.88.UC2 ------A---A-----V------------VASQ-------I------D----EAV----I-----------V-------------.-----------E-----I---IH---I-QL------N--AQ-Q---------V-AEI-V------------------------- 824
A.DE.x.BEN ----V-R---A-----V------------VA-Q-----N-I-----------EAV----------------V-------------.-----------E----II---TH---I-LL------NS-AQ-Q---------V-AEI-V----Y-------------------- 824
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ------A----------------------VA-Q------K------------ETL----------------V-------------.-----------E---------SH-----KL------N--AQ-Q---------VDAE---------------------------- 824
A.GH.x.GH1 ------A-T-------V------------VV-Q-------I------D----EAV----------------V-------------.--R--------E-----M---TH---I-QL------N--AQ-Q---------V-AEI-V------------------------- 824
A.GM.87.D194 ------A---A-----V------------VA-Q-----N-I------D----EAV----------------V-------------.-----------E-----I---TH---I-QL------N--AQ-Q---------V-AEI-V------------------------- 824
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ------A--V------V--V---------V--Q-A-----I--K--------EA-------------------------------.--R--------G---------AH-----NL------N--AQ-Q---------V-AE---------------------------- 824
A.GM.x.MCN13 ------A----------------------VA-Q-------I-----------EA-----------------V-Q-----------.-----------E---------SH-----KL------N--AQ-Q---------VDAE---------------------------- 824
A.GM.x.MCR35 ------A----------------------VA-Q-------I-----------EA-----------------V-Q-----------.-----------E---------SH-----KL------N--AQ-Q---------VDAE---------------------------- 824
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ------A----------------------VA-Q-----N-I-----------EA-----------------V-------------.-----------E-----I---SH---I-KL------N--AHVQ---------V-AE--------------V------------- 823
A.GW.87.CAM2CG ------A----------------------VA-Q-----N-I-----------EA-----------------V-------------.-----------E---T-----CH--DI-QL------N--AQYQ---------V-AEV--------------------------- 823
A.GW.x.MDS ------A----------------------VV-Q-----N-I-----------EA-----------------V-------------.-----------E---------SH-----QL------N--AQ-Q---------V-A---------------V------------- 824
A.IN.07.NNVA ------A---------V------------VA-Q-----N-------------EA-----------------V-------------.-----------E---N-----SH-----KL------N--AQ-Q---------V-AE--------------V------------- 824
A.IN.95.CRIK_147 S-----A----------------------VA-Q-----NKI-----------EA-----------------V-------------.-----------E---------SH--R--KL------N--AQ-Q---------V-AE--------------V------------- 824
A.PT.x.ALI ------AL-V-------------------VA-Q-----N-I-----------EA-----------------V-------------.-----------E---------SH-----NL------N--AQ-Q---------V-AE--------------V--I---------- 824
A.SN.85.ROD ------A---------V------------SASQ------KI-----------EA-----------------V-------------.-----------E---------SH---I-NL------NS-AQ-Q---------V-AE---------------------------- 825
B.CI.88.UC1 ------AL--Q----QV------------VA-Q---T--P------------EA---G-----R-L-----V-------------.-----------E---G------H-----QL--K---NS----Q-----V---V-AE--------------V------------- 825
B.CI.x.20_56 ------AL--Q----QV-------------A-Q---TD-PI--K--------EA---G-------L-----V-------------.-----------E---G------H---I-QL--K---NS----Q---------V-AE--------------V------------- 825
B.CI.x.EHO ------AL--Q----QV------------VAAQ---T--PI-RE--------EK---G-------L-----V----------I--.-----------E---N------H---I-QL------NS----Q---------V--E--------------V------------- 824
B.GH.86.D205_ALT ------AL-----E-QV-------------AAQ---T--PI-AK--------EAV--G-------L-----V-------------.-----------E---G------H---I-QL--K---NS----Q---------V-A----------------------------- 822
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ------AL--Q----QV-------------AAQ---T--PI-KT-V------EA---G-------L-----V---------HI--.--N--------E---G------H---I-QL--K---NS----Q---------V-AE---------------------------- 825
G.CI.92.Abt96 X-----A---Q-----V---X------X--AXQ---T--P---K----X---EXL--G-------------V-X-----------.-X---------EXF-------TH---I-QL--K---NSYHS-Q---------V-AE--------------V-----------V- 807
AB.CM.03.03CM_510_03 ------AL-XQ-X--QV-------------AAX---T--PIXTX-------XEA---G-------L-----V-------------.-----------X---G---X--H-X-X-QLX-K---NX----QX-X------V-AE-------------------------X-- 825
H2_01_AB.CI.90.7312A ------AL--Q----QV------------VA-Q---T--PI--K--------EA---G-------L-----V-------------.-----------E---G------H---I-QL--K---NS----Q-----V---V-AE--------------V------------- 825
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ----X-AL--Q----QV------X------A-Q---T--SI--R--------EAV--G-------L-----V-------------.-----------E---G------H-----HL--K---NS--X-Q-----V---V-AE-------------------------X-- 825
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ------AL--Q----QV-------------A-Q---T--SI--R--------EAV--G-------L-----V-------------.-----------E---G------H-----HL--K---NS----Q-----V---V-AE---------------------------- 825
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ----X-AL--Q----QV----------X--A-Q---T--SI--K--------EAV--G-------L----XV-------------.-----------E---G------X-----HL--K---NS----Q-----V---V-AE---------------------------- 825
U.FR.96.12034 ------A---E-----V--VT----I----A-Q---T--P--SK----L-R-EAV--G-------------V-------------.-----------E---------QH---I-QL--K---N--HV-Q-----M---V-TEV-------------VV------------ 820
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------------------------------------------------------------ 811
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------------------------------------------------------------ 811
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------.---------------------------------X---------X--------V--X---------------------------- 811
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------------------------K------------------------V-------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.251_BK28 ----------------T--------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------V------------ 807
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------X------------------------------- 811
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------X------------------------------- 811
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------X------------------------------- 811
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V-------------------------X----- 811
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------.-----------X----------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------X------------------------------- 811
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------------------------------------------------------------ 811
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------------------------------------------------------------ 811
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------------------------------------------------------------ 811
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------X------------------------------- 811
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------X--------I---------------------- 811
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------------------------------------------------T--------------------------------.-----------S-----I-----------L--K-------------------V------------------V------------ 807
MAC.US.x.SMM142_patent ----------------------------------------------------T--------------------------------.-----------S-----I-----------L--K-------------------V------------------V------------ 807
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------V------------------------------- 811
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------X------------------------------- 811
MNE.US.82.MNE_8 ----------A-----------------------------------------T--------------------------------.-----------------------------L--K-------------------V------------------------------- 807
MNE.US.x.MNE027 ----------------------------------------------------T--------------------------------.-----------------------------L--K-------------------V------------------------------- 807
SMM.-.pE660.CG7G ------YL--A-------------------A-Q-------------------EA-----------------V-------------.-----------E-------------S---L--K-------------------V-AE---------------------------- 807
SMM.CI.SIVsmCI2 -----IAP--R-A-----VVT--------VA-H---TD-P---E----L---EA---G-------L-----V-------------.--Q--------E-------Q--H---I-QL--K---N--TQ-Q---------V-AE--------------V------------- 816
SMM.LR.SIVsmLIB1 ---------MQ----E-------------VA-Q-----NN------------TA----*----------R-V------R-----S.#----------E-----I------Y-I--L--K-------------------V-AE-----I---------------------- 801
SMM.SL.92.SL92B ---Q-L-L--K--PS-V-VVT-----LN----Q-S--D-DI-A----QLVQ-EAV-IG-----------N-V-R-----------.--S------D-----------AQ-YNI-QL--K---NA-N--Q---------T-AEV-------------V------------- 803
SMM.SL.SIVsmSL92A ------A---A--------VT-----L--VL-Q------PI--E--NH-ML-E-L----------L-----V-------------.--N--------------I----Y---I-#L--K---N-----Q---------V-A-I--------------------------- 806
SMM.US.CFU212 -----------------------------VA-Q-----NKI-S---------TA---T-------L-----V-------------.-----------E------------Y-I--L--K-------------------V-A----------------V------------ 807
SMM.US.D215 ---------VK--------V---------VA-Q-----NSI-----------TA-----------------V-------------.---------D-E------------Y-I--L--K-------------------V-AE--------------V------------- 807
SMM.US.FTq ---------V-----E-------------VA-Q-------V-----------TA-------------------------------.-----------E-------------RI--L--K--I----------------V-AE--------------V------------- 811
SMM.US.G078 ---------V----TE-------------V--Q------KI-----------TA-----------L-------------------.-----------E--------------I--L--K---------Q---------V--E--V------------V------------ 807
SMM.US.G932 ----------I--------V--------------------------------I--------------------------------.-----------E-----------------L--K-------------------V-----------------------------V- 807
SMM.US.M919 ------CL--A-------------------A-Q----------H--------EA-----------------V-------------.-----------E--------------I--L--K---------Q---------V-AE---------------------------- 807
SMM.US.M922 ------YL--A-------V-----------A-Q-----N-------------EA-----------------V----------S--.-----------E--------------I--L--K--I----------------V-AE---------------------------- 807
SMM.US.M923 ------YL--A------------------VA-Q-------------------EA-----------------V-------------.-----------E-----------------L--K-------------------V-AE---------------------------- 807
SMM.US.M926 ----------I------------------V---------K------------E-V------------------------------.-----------ER-----------Y-I--L--K-------------------V-----------------V------------- 807
SMM.US.M934 ----------Q------------------V----------------------EG-------------------------------.-----------ER-----------Y-I--L--K-------------------V-----------------V------------- 807
SMM.US.M935 ------YL--A-------V-----------A-Q-------------------EA-----------------V-------------.-----------E--------------I--L--K--I----------------V-AE---------------------------- 807
SMM.US.M940 ---------V----TE-------------V--Q------KI-----------TAV--T-------L-------------------.-----------E--------------I--L--K---------Q---------V-TE--V-----------VV------------ 807
SMM.US.M946 ----------Q------------------V--------N-------------EG-------------------------------.-----------ER-----------Y-I--L--K-------------------V-----------------V--A---------- 807
SMM.US.M947 ------YL--A-------------------A-Q----------H--------EA-----------------V-------------.-----------E-----------------L--K-------------------V-AE---------------------------- 807
SMM.US.M949 ---------V----AE-------------V--Q------KI-----------TAV----------L-------------------.-----------E--------------I--L--K------N--Q---------V-TE--V------------V------------ 807
SMM.US.M950 ----------Q--------V---------V------------S---------G--------------------------------.-----------ER-----------Y-I--L--K--I----------------V-----------------V------------- 807
SMM.US.M951 ---------V----TE---V---------V--Q------KI-----------TA-----------L-------------------.-----------E--------------I--L--K---------Q---------V-TE--V-----------V---------E--- 807
SMM.US.M952 ----------Q------------------V------------S---------E--------------------------------.-----------ER-----------Y-I--L--K---------Q---------V-----------------V------------- 807
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ------YL--A--R----------------A-Q-------------------EA-----------------V-------------.-----------E-----------------L--K-------------------V-AE---------------------------- 807
SMM.US.x.F236_H4 ------YL--A-------------------A-Q-------------------EA-----------------V-------------#*K---------E-----------------L--K-------------------V-AE---------------------------- 806
SMM.US.x.H9 ------YL--A------------------VA-Q--------------K----EA----------X--E---V------E------.-----------E-------K-----X---L--K----------L---X----V-XX----------------------G----- 807
SMM.US.x.PBJ14_15 ------SL--A------------------VA-Q-------------------EA-----------------V-------------.-----------E-----------------L--K-------------------V-AE---------------------------- 807
SMM.US.x.PBJA ------YL--A------------------VA-Q-------------------EA-----------------V-------------.-----------E-----------------L--K-------------------V-AE---------------------------- 807
SMM.US.x.PBJ_143 ------YL--A------------------VA-Q-------------------EA----------X------V-------------.-----------E-------------X---L--K--------------X----V-XX----------------------G----- 807
SMM.US.x.PBJ_6P6 ------YL--A------------------VA-Q-------------------EA-----------------V-------------.-----------E-----------------L--K-------------------V-AE---------------------------- 807
SMM.US.x.PGM53 ------YL--A-------------------A-Q-------------------EA-----------------V-------------.-----------E--------------I--L--K------H------------V-AE---------------------------- 807
SMM.US.x.SME543 ------YL--A------------------VA-Q-------------------EA-----------------V-------------.-----------E--------------I--L--K-------R-----------V-AE---------------------------- 807
STM.US.89.STM_37_16 ------A---A--------V------------Q------K------------EA-----------------V-------------.-----------E--------------I--L--K-------------------V-AE---------------------------- 807
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MAC.US.x.239 AEVIPQETGRQTALFLLKLAGRWPITHLHTDNGANFASQEVKMVAWWAGIEHTFGVPYNPQSQGVVEAMNHHLKNQIDRIREQANSVETIVLMAVHCMNFKRRGGIGDMTPAERLINMITTEQEIQFQQSKNSKFKNFRVYYREGRDQLWKGPGELLWKGEGAVILKVGT 981
A.CI.88.UC2 -------S------------S------------P--T----------V---QS------------------------S-------T-----------------------------------------L-R---N--K-Q--------------------------V---A 994
A.DE.x.BEN -------S------------S------------P--T----------V---QS------------------------S-------TI----------------------------------------L-R---N----Q--------------------------V---- 994
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --------------------S---------------T----------T---QS------------------------S-------TM----------------------------------------LHA----L------F------------------D----V---- 994
A.GH.x.GH1 -------S------------S------------S--T----------I---QS------------------------S-------TI----------------------------------------L-R---N----Q---------------------D----V---A 994
A.GM.87.D194 -------S------------S------------P--T----------I---QS------------------------S-------TI----------------------------------------L-R---N--K-Q---------------------D----V---A 994
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -------S------------S---------------T----------V---QS------------------------E-------TM------------------------V---V-----------L-A----L------F----N---Q---------D----V---- 994
A.GM.x.MCN13 -------S------------S---------------T----------V---QS------------------------S-------T--------T--------------------------------LHA----L------F------------------D----V---- 994
A.GM.x.MCR35 -------S------------S---------------T----------V---QS------------------------S-------T--------T--------------------------------LHA----L------F------------------D----V---- 994
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -------S------------S---------------T----------V---Q---------------------------------T----------------------------I------------L-A----L------F------------------D----V---- 993
A.GW.87.CAM2CG -------S------------S---------------T----------V---Q-------------------------S-------T-------------------------S---------------L-A----L------F------------------D----V---- 993
A.GW.x.MDS --------------------S---------------T----------I---QS------------------------S---D---T-------------------------S---------------L-A----L------F------------------D----V---- 994
A.IN.07.NNVA -------S------------S---------------T----------V---QS--------------------------------T-------------------------S--------A------L-A----L------F------------------D----V---- 994
A.IN.95.CRIK_147 --------------------S---------------T----------I---QS------------------------S-------T-------------------------S---------------L-A----L------F------------------D----V---- 994
A.PT.x.ALI -------S------------S----------S-V--T----------V---QS------------------------S-------T---------------------------------S-------L-T--L-----P---------------------D----V---- 994
A.SN.85.ROD -------S------------S---------------T----------I---QS------------------------S-------TI-------I----------------S---------------L-A----L-D----F----------------------LV---- 995
B.CI.88.UC1 --------------------S---------------T--D---A---I---Q-----------------------------D--V-I--V----A--------------------V-----------F-A--L--Q--Q-------------------------LI---- 995
B.CI.x.20_56 --------------------S---------------T--D-------V---QS----------------------------D--V-I--V----A------------------------A-------F-A--L--Q--Q-------------------------LV---- 995
B.CI.x.EHO --------------------S---------------T--D---A---I---Q--------E--------------------D--V-I--V----T-------------------IV-----------L-T--L--Q------------------D----------I---- 994
B.GH.86.D205_ALT --------------------S---------------T-PS-------V---Q---------------------------L-D--V-I--V----T--------------------V-----------F-A--L--Q--Q--------------------------I---- 992
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 --------------------S---------------T--D---A---I-V-Q-----------------------------D--V-I--V----A-------------------IV----A------L-T-KL--Q-----F-----------------------I---- 995
G.CI.92.Abt96 ------------------------------------T----------V---QA--------------S------K---K--D----I---------------------------I--------------T-----------------------------------I---- 977
AB.CM.03.03CM_510_03 --X----S------------SX--------------T--D-------V---Q-------------------------S-L-X--X-I--V-X--T--------------------V-----------F-A--L--Q--QX-------------------------X---- 995
H2_01_AB.CI.90.7312A --------------------S---------------T--D-------V---Q-----------------------------D--V-I--V----A--------------------V-----------F-A--L--Q--Q--------------------------I---- 995
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -X------------------S---------------T--D-------V---QS----------------------------D--V-L--V----A--------------------V-----------F-A--L--Q--Q--------------------------V---- 995
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --------------------S---------------T--D-------V---QS----------------------------D--V-LX-V-------------------------V-----------F-A--L--Q--Q--------------------------V---- 995
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -X------------------S---------------T--D-------V---QS----------------------------D--V-L--V----A--------------------V----------YF-T--L--Q--Q---X----------------------V---- 995
U.FR.96.12034 ------------------------------------T----------V-----------------------------E-------TM-------A-------------------I----S-------L-------------------------AD---------LI---- 990
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.1937 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------X------X------------X--------------------------------V----- 981
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------------------------------------------------------------------------------S--------T---------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------------V------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 977
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.95058 ----------------------------X--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.97074 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------X--------------------------------- 981
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------S----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 977
MAC.US.x.SMM142_patent --------------------S----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 977
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 981
MNE.US.82.MNE_8 --------------------S-----------------------------------------------------------------M----------------------------L------------------------------------------------V----- 977
MNE.US.x.MNE027 --------------------S---------------T-------------------------------------------------M----------------------------L------------------------------------------------------ 977
SMM.-.pE660.CG7G ------------------------------------T--------------Q----------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.CI.SIVsmCI2 --------------------S---------------T----------V---Q---------------S------------------I-------C-------------------IV---S-------L-T-----------------------AN----------I---- 986
SMM.LR.SIVsmLIB1 -------------------VS---------------T-----------N--Q--R-------------------T---K-K-----I-------T--------------------V------------------------------------------------------ 971
SMM.SL.92.SL92B -----R------------I-S----K----------T----------L-V-QS----------------DL---KN--K-----E----L----A-------------------IV------L-T-YLN-Q----Q-----------------A----------VI---- 973
SMM.SL.SIVsmSL92A --------------------A---VK----------T--------------QS----------------------------D--V-L--V----T-------------------------A-----YH-T------K----------------------------I---S 976
SMM.US.CFU212 --------------------S---------------T----------TN-------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------------- 977
SMM.US.D215 --------------------S------------------------------Q----------------------TH-----D----I--V----T--------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.FTq --------------------S---------------T--------------Q----------------------T------------------------------------------------------------------------------------------I---- 981
SMM.US.G078 --------------------S--------------------------------------------------------E---------------------------------------------------------------F---------------------------- 977
SMM.US.G932 --------------------S---------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 977
SMM.US.M919 --------------------S---------------T--------------Q----------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.M922 --------------------S---------------T--------------Q----------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.M923 --------------------S----I----------T--------------Q----------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.M926 ------------------------------------T--------------Q----------------------------------M----------------------------------------------------------------------------------- 977
SMM.US.M934 --------------------S---------------T--------------Q----------------------------------M----------------------------------------------------------------------------------- 977
SMM.US.M935 -------------------T----------------T-------------------------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.M940 --------------------S--------------------------------------------------------E---------------------------------------------------------------F---------------------------- 977
SMM.US.M946 --------------------S---------------T--------------Q--------------------------------S-I----------------------------------------------------------------------------------- 977
SMM.US.M947 --------------------S---------------T--------------Q---------------------------V------I----------------------------V------------------------------N----------------------- 977
SMM.US.M949 --------------------S--------------------------------------------------------E---------------------------------------------------------------F---------------------------- 977
SMM.US.M950 ------------------------------------T--------------Q--------------------------G-------M----------------------------------------------------------------------------------- 977
SMM.US.M951 --------------------S--------------------------------------------------------E--------I------------------------------------------------------F---------------------------- 977
SMM.US.M952 ------------------------------------T--------------Q---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 977
SMM.US.SIVsmE660-FL10 ------------------------------------T--------------Q----------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.x.F236_H4 ------------------------------------T--------------Q----------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------ 976
SMM.US.x.H9 -----X--------------S---------------T-----------X--Q--X--------X----------T-----------I-------I--I-----------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.x.PBJ14_15 --------------------S---------------T--------------Q----------------------T-----------IVS--------------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.x.PBJA --------------------S---------------T--------------Q----------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.x.PBJ_143 -----X--------------S---------------T-----------X--Q--X--------X----------T-----------I-------I--------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.x.PBJ_6P6 --------------------S---------------T--------------Q----------------------T-----------IVS--------------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.x.PGM53 --------------------S---------------T--------------Q----------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------ 977
SMM.US.x.SME543 ------------------------------------T--------------Q----------------------T----------------------------------------V----------------------------------R------------------- 977
STM.US.89.STM_37_16 --------------------S---V-----------T--------------Q----------------------T------D---T---V-----------K---L---------V-------------------------------------------------V---- 977
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MAC.US.x.239 DIKVVPRRKAKIIKDYGGGKEVDSSSHMEDT.GEAREVA........* 1019
A.CI.88.UC2 -------------R----RQ-L---P-L-GA.R-DG---........- 1033
A.DE.x.BEN -------------R----RQ-L---P-L-GA.R-DG-M-CPCQVPEIQ 1041
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---I---------R----RR-------L-G-.R-DG---........- 1033
A.GH.x.GH1 ----I--------R----RQ-L##---L-GARE-DG---........- 1032
A.GM.87.D194 -------------R----RQ-L-----L-GA.R-DG---........- 1033
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----I--------R---PRQ-M--G--L-GA.R-DG-M-........- 1033
A.GM.x.MCN13 ------------------RQ-L--G--L-GA.R-DG-M-........- 1033
A.GM.x.MCR35 ------------------RQ-L--G--L-GA.R-DG-M-........- 1033
A.GW.86.FG_clone_NIHZ E-----------------RQ-M--G--L-GA.R-DG-M-........- 1032
A.GW.87.CAM2CG ---II--------R----RQ-L-----L-GA.R-NG---........- 1032
A.GW.x.MDS ---I---------R----RQDM--GP-L-G-.R-DG---........- 1033
A.IN.07.NNVA ---II--------R----RQ----GP-L-G-.R-DG---........- 1033
A.IN.95.CRIK_147 ---II--------R----RQ-M--GP-L-G-.R-DG---........- 1033
A.PT.x.ALI -------------R----RQ-L--GP-L-GA.R-DG---........- 1033
A.SN.85.ROD ---II--------R----RQ-M--G--L-GA.R-DG-M-........- 1034
B.CI.88.UC1 E---I--------RH------L-CGTD----.RQ---M-QSGQVPEA- 1042
B.CI.x.20_56 E---I--------RH------L-CGADV---.RQ---M-QSGQVPEA- 1042
B.CI.x.EHO E---I--------RN------L-C-ADV---.MQ-----QSN*IPEI- 1040
B.GH.86.D205_ALT E------------RH-----GL-C-AD----.RQ---M-QSD*VS*V- 1037
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 E---I---------N------L-C-AN----.-Q---M-QPSQISET- 1042
G.CI.92.Abt96 E------------------------TN----.RQTG---........- 1016
AB.CM.03.03CM_510_03 E------------RH-----GL-C-AD----.RQ-S-M-QSDQIP*V- 1041
H2_01_AB.CI.90.7312A E---I--------RH------L-C-TDV---.RQ---M-QSSQVSEA- 1042
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 E------------RH------L-CGTDV---.RQ---M-QSGQVPEA- 1042
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 E------------RH------L-CGADV---.RQ---M-QSGQVPEV- 1042
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 E------------RH-----GL-CGTD----.RQ---M-QSXQVPEA- 1042
U.FR.96.12034 ----I--------R-------L----NL-GA.EKV--M-LPDQTP#V- 1036
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.17EFR -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.1937 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.2065 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.251_1A11 ---------------------M---------.-------........- 1020
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------.-------........- 1016
MAC.US.x.80035 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.81035 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.85013 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.87082 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.92050 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.92077 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.93057 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.93062 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.95058 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.95086 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.95112 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.96016 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.96020 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.96072 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.96081 ------------X------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.96093 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.96114 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.96123 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.96135 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.97009 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.97074 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---------------------M---------.-------........- 1016
MAC.US.x.SMM142_patent ---------------------M---------.-------........- 1016
MAC.US.x.r80025 -------------------------------.-------........- 1020
MAC.US.x.r90131 -------------------------------.-------........- 1020
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------------.-------........- 1016
MNE.US.x.MNE027 -------------------------------.-------........- 1016
SMM.-.pE660.CG7G E--------------------L--G--L---.-------........- 1016
SMM.CI.SIVsmCI2 ----I----------------LGN-PYL-NP.E-DGKM-QPD.....- 1028
SMM.LR.SIVsmLIB1 ------------------------G--L---.R-I--M-........- 1010
SMM.SL.92.SL92B E-----------------RQ-MG--AS---Q*KNSGAL-........- 1012
SMM.SL.SIVsmSL92A ----I----------------M---AD--N-.TQV--T-QLSEISKV- 1023
SMM.US.CFU212 ------------------------G--L---.R--G-M-........- 1016
SMM.US.D215 ---------V--V---A----------L---.R-TG---........- 1016
SMM.US.FTq ----------------A----L--GT-V---.R--G-M-........- 1020
SMM.US.G078 E---------------A-----G-G--L--P.-----M-........- 1016
SMM.US.G932 -------------------------P-L---.--V--M-........- 1016
SMM.US.M919 E--------------------L--G--L---.----K--........- 1016
SMM.US.M922 E--------------------L--G--L---.--T----........- 1016
SMM.US.M923 ---------V-----------L--G--L---.-------........- 1016
SMM.US.M926 -------------R-------M--GP----P.-------........- 1016
SMM.US.M934 ------------V-----------GP-V--P.-------........- 1016
SMM.US.M935 E--------------------L--G--L---.-------........- 1016
SMM.US.M940 ----------------A-----G-G--L--P.-----M-........- 1016
SMM.US.M946 ------------V-----------GP-V--P.-------........- 1016
SMM.US.M947 E-----------------------G--L---.-------........- 1016
SMM.US.M949 ----------------A-----GNGP-L--P.-----M-........- 1016
SMM.US.M950 ------------------------GP-V--P.-------........- 1016
SMM.US.M951 ----------------A-----G-G--L--P.-----M-........- 1016
SMM.US.M952 ---------------------M--GP-V--S.-------........- 1016
SMM.US.SIVsmE660-FL10 E--------------------L--G--L---.-------........- 1016
SMM.US.x.F236_H4 E--------------------L--G--L---.-------........- 1015
SMM.US.x.H9 E--------------------L--G--L---.-------........- 1016
SMM.US.x.PBJ14_15 E--------------------L--G--L---.-------........- 1016
SMM.US.x.PBJA E--------------------L--G--L---.-------........- 1016
SMM.US.x.PBJ_143 E--------------------L--G--L---.-------........- 1016
SMM.US.x.PBJ_6P6 E--------------------L--G--L---.-------........- 1016
SMM.US.x.PGM53 E--------------------L--GP-L---.-------........- 1016
SMM.US.x.SME543 E--------------------L--G--L---.-------........- 1016
STM.US.89.STM_37_16 ------------------------G--L---.R--G---........- 1016
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Vif start
MAC.US.x.239 MEEEKRWIAVPTWRIP.ERLERWHSLIKYLKYKTKDLQKVCYVPHFKVGWAWWTCSRVIFPLQEGSHLEVQGYWHLTPEKGWLSTYAVRITWYSKNFWTDVTPNYADILLHSTYFPCFTAGEVRRAIRGEQLLSCCRFPRAHKYQVPSLQYLALKVV..SDVRSQGENPT 167
A.CI.88.UC2 ---G-S--V-----V-.G-M------V-----R----EG-R----H----------------KGE----I-A--N---------SHS--L---TEK-------DC----I-----C--A-----------K-----NY-Q---A----------V--Q.QND-P-RKG-A 168
A.DE.x.BEN ---DRN--V-----V-.G-M-K--A-V-----R----EE-R----H-----------------GK----I-A--N---------SH---L---TEK-------DC----I-----S--------------K-----NY-Q---A----------V--Q.QND-P-RKGTA 168
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---GE---V-----V-.G-M-K----V----HR----EG------H-----------------GN----I-A--N---------S--------TER-------DC--S-I-----S--------------K-----NY-Q--RSK--L--F---V--Q.QNG-P-KNST- 168
A.GH.x.GH1 ---G-N--.-----V-GR-M------V-----R-R--EE-R----H----------------KGE----I-A--N---------SHS------TER-------D-----I-----S--------------K-----NY-Q---V----------V--Q.QND-P-RKGTA 168
A.GM.87.D194 ---G-N--V-----V-.G-M------V-H---R----EE-R----H----------------EGE----I-A--N---------SHS--L---TEK-------DC--S-I-----S--------------K-----NY-Q---A----------V--Q.QNG-P-RKGAA 168
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -DQG----------V-.G-M-K----------R----EQ-R----H----------------KGN----I-A--N---------S-S--M----EG-------DC--T-I-----S--------------KS----NY-Q---SK-----F---V--Q.QNDKP-RD-T- 168
A.GM.x.MCN13 ---G-N--V-----V-.G-M-K----V-----R----ED------H----------------KGN----I-A--N---------S-S--M---TER-------DC--S-I-----S--------------K-----NY-Q--RA------F---V--Q.QND-P-RNGTP 168
A.GM.x.MCR35 ---G-N--V-----V-.G-M-K----V-----R----ED------H----------------KGN----I-A--N---------S-S--M---TER-------DC--S-I-----S--------------K-----NY-Q--RA------F---V--Q.QND-P-RNGTP 168
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---G----V--I--V-.G-M------V-----R----E-------H----------------K-N----I-A--N---------SHS------TEK-------DC--T-I-----S--------------K-----KY----RS------F---V--Q.QND----NSA- 168
A.GW.87.CAM2CG ---G-S--------V-.G-M-K----V-------G--EQ------H----------------RGD-R--I-A--N---------S----M---TEK-------DC--T-I-----S--------------K-----KY----RS------F---V--Q.QND-P-RDRT- 168
A.GW.x.MDS ---G-T--V-----V-.G-M-K----V----------EE-R----H----------------KGN----I-A--N---------S----L---TEK-------DC--S-I-----T------A-------K-----NY-Q---S---T--F---V--Q.QNG-P-RDST- 168
A.IN.07.NNVA ---G----V-----V-.G-M-K----V----------ER------H----------------NNN-N--I-A--N---------S--------TEK-------D---S-I-G---A--------------KV----NY-Q---T---T--F---V--Q.QND---RDST- 168
A.IN.95.CRIK_147 ---D----V----KV-.G-M-K----V----------E-------H----------------KDN--I-I-A--N----E----S--------TE--------DCT-S-I-----A--------------KI----NY-Q--RT---T--F---V--Q.QND---RDGT- 168
A.PT.x.ALI ---G-S--V-----V-.G-M-K----V-----R----E-------H-----------------GR----I-A--N---------S--------TEK-------DC--S-I-G---S--------------K-----NY-Q---S------F---V--Q.QNGKP-RNST- 168
A.SN.85.ROD ---D----V-----V-.G-M-K----V----------E-------H----------------KGN----I-A--N---------S-S------TEK-------DC--V-I--------------------K-----NY----RA------F---V--Q.QND-P-RDST- 168
B.CI.88.UC1 --G--N--V-------.G---K----V----HR--E--Q-S----H----------------K-EAY-------N----R-F--S----L---KRS-Y-----DV--Q---GS--S----N---------KI--Y-NY-S--EG------F---R-IQEGKDG----SA- 169
B.CI.x.20_56 -----N--V-------.G--------V----HR--E--Q-S----H----------------K--AY--I----N----R-L--S--------RES-Y-----DV--Q---GS--S----N---------KI--Y-NY-S--DR------F---R--QEGKNG----SA- 169
B.CI.x.EHO -----N----------.C--------------R-----Q-S----H----------------K--A--------N----R-F--S----L---ERS-Y-----DV--R---GS--SS---N---------KI--H-NY-S--TG------F---R--QEGKDG----ST- 169
B.GH.86.D205_ALT -----D--V-------.G--------------R-GE--Q-S----H-----------I----NK-AW-------N----R-F--S----L---ER--Y-----DV--Q---GS--S--S-N---------KI--Y-NY-S--EG------F---R--QEGKNG----SA- 169
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -----N----------.G---K----V----HR--E-EQ-T----H----------------K--AY--I----N----R-F--A----L---K-S-Y-----DV--H---GS--F----N---------KI--Y-NY-S--RG------F---R--QEGGNGP---SAA 169
G.CI.92.Abt96 ----------------.G---K------F--F-------AV----H----------------TKEA---I----N---------Q----L---TRK-Y-----ET--Q---GS--D---------------I----NY-T---R------F---Q--QKG.HG-K--SX- 168
AB.CM.03.03CM_510_03 -----D--V----K--.G--A-------------GE--Q-S----H-X--------------DKXAX-X-----N----R-L-------L--XER--Y-----DV--Q---GS--S----N---------KI--Y-NY-S--EG------F---R-IQEGKNG---K-T- 169
H2_01_AB.CI.90.7312A --G--N--V----K--.G---K----V----HR-GE--Q-S----H----------------KG-AC-------N----R-F--S----L---EES-Y-----DV--Q---G---S----N---------KI--Y-NY-S--EG------F---R--QEGKNG----SA- 169
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -----N--V-------.G---K----V----HR-RX--Q-S----H----------------K-RAW--I----N----R-F--S----L---EES-Y-----DV--Q---G---S----N---------KI--Y-NY-SX-ER------F---R--QEGKNG-K--GA- 169
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -----N--V-------.G--------V-------GE--Q-S----H----------------KDRAW-------N----R-F--S----L---EE--Y-----DV--Q---G---S----N---------KI--Y-NY-S--ER------F---R--QERKNG-K--GA- 169
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -----D--V-------.G---K----X----HR-GE--Q-S-X--H----------------XXKAWI-X----N----X-F--S----L---TES-Y-----DV--Q---G---S----N---------KI--Y-NY-S--XR------F---R--QEGKNGXKX-XA- 169
U.FR.96.12034 -----N--V-----V-.R----------H-#-N--E---------H----------------KK-------A--N---------S----L---TRG-------DC--Q---GS--S--------------------N--S--RQ------F---RAL..Q-G--KR---- 166
MAC.US.x.17EC1 ----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.17EFR ----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.1937 ----------------.-------------------------------------------------X------------E----A------------------------------S-----------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.2065 ----------------.---------------------------------------------------------N----E----X-------------------X--X-------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.251_1A11 ----------------.------------------------------------------------------------------------V-------------------------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---G------------.----------------------------Y---------------------------------R--------------R--------D---------------------V----------K-----R-----------R--..-Y--------- 167
MAC.US.x.251_BK28 ----------------.--------------------------------------------------------------R--------------R--------D--------------------------------K-----R--------------..----------- 167
MAC.US.x.80035 ----------------.------------------------------------------------------------------------------------------X-------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.81035 ----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.85013 ----------------.---------------------------------------------------------N----------------------------X-----------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.87082 ----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.92050 ----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.92077 ----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.93057 ----------------.--------------------------------------------------------------------------------------D---XI------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.93062 ----------------.---------------------------------------------------------N----------------------------------------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.95058 ----------------.---------------------------------------------------------X--------------------X-------DX--X-------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.95086 ----------------.---------------------------------------------------------N----------------------------X---X-------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.95112 ----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.96016 ----------------.--------------------------------------------------------------------------------------X-----------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.96020 ----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.96072 ----------------.---------------------------------------------------------N----E-----------------------D-----------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.96081 ----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.96093 ----------------.---------------------------------------------------------N----------------------------------------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.96114 ----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.96123 ----------------.------------------------------------------------------------------------------------------X-------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.96135 ----------------.------------------------------------------------------------------------------------------S-------------------------------------------------..--X-------- 167
MAC.US.x.97009 ----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.97074 ----------------.-------------------------------------------------------------------A------------------------------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------V-------.----------------------A-----H----------------------------N----R---------------D-------E--------------------------R------------H----------R--..-H--------- 167
MAC.US.x.SMM142_patent --------V-------.----------------------A-----H----------------------------N----R---------------D-------E--------------------------R------------H----------R--..-H--------- 167
MAC.US.x.r80025 ----------------.---------------------------------------------------------N----------------------------X---X-------------------------------------------------..----------- 167
MAC.US.x.r90131 ----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..----------- 167
MNE.US.82.MNE_8 ----------------.----------------------------H------------------K-Q-------N----R-----H--------R--------DC--------------------------------------T----------R--..-Y----R---- 167
MNE.US.x.MNE027 ----------------.----------------------------H------------------E-Q-------N----R--------------R--------D---------------------------------------N----------R--..-Y----R---- 167
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -----S-VT-------.R-M--------H--FN--E---------N----------------EKE---------N---------S---------R--------DV--Q-I-----S-Y-Q-----------I----KY-S---R------F---RILHKQNGKCKR---- 169
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --------V----K--.G----------H---N--E-N-A-----H-----------------GEAY-------N--------------L----R--------D---V---G------SE-------------------K----------F------..EH----R---- 167
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -------------K--.H----R---V-------E--K--V----H----------------EKEA--------N---------C----L---TR--------DL----I-GA--S-Y-Q-----------I----N--S--Q-K-S---F---RAL..Q.DG-KRTD-S 166
SMM.SL.92.SL92B ---G---V---V---SRRIV-----C--FH----RE-E-A-----H------Y-A-------E--------V--N---------S---------EK-------DV--Q-A--------A-HA--Q------V--Y-GYAV--HSS-Q---L------L.QND-PK-K--- 169
SMM.US.04.G078 -Q-----VV-------.G----------H---N--E---------H-----------------GET---I----N------------------TRG-------D---V---G---T--SE-------------------K---N-------------..-Y----R---- 167
SMM.US.04.G932 ----------------.G----------H---T--E---------Y------------------D-Y-------S----R---G----------R--------DC--T----------S--------------------K---N----------R--..-H----R-D-- 167
SMM.US.04.M919 -----N--V-------.G---------------------A-----H----------------RDDT--------N-------------------R--------DF--T---G------SE----------K---R-K--K---N----------T--..-H------D-- 167
SMM.US.04.M922 -----N--V-------.GK---------------R----A-----H----------------RDNT--------N-------------------R--------D---T---G------SE----------K--------K---N----------T--..-H-----KD-- 167
SMM.US.04.M923 -----N--V-------.G---K------H---N------A-----H----------------KDET--------N-------------------R--------D---T---G------SE----------K-----K--K---N--S-------T--..-H----R--S- 167
SMM.US.04.M926 --------V-------.G-------I--H---N------------H-----------------GE----I----N----T--------------R--------D---T-----------G-------------------K---H------F---R--..-HG-------- 167
SMM.US.04.M934 --------V-------.G---K----------N------------H-----------------GE----I----N-------------------R--------D---T-----------G-------------------K---Q------F---R--..-H--------- 167
SMM.US.04.M935 -----N--V-------.G---------------------A-----H----------------RDDT--------S-------------------R--------D---T---G------SE----------K--------K---N----------T--..-H-----KD-- 167
SMM.US.04.M940 -Q-----VV-------.G----------H---N-RE---------H-----------------GET---I----N------------------TR--------D---V---G---T--SE-------------------K---N----------E--..-Y----R-D-- 167
SMM.US.04.M946 --------V-------.G---K----------N-----R------H-----------------GE----I----N-------------------R--------D---T-----------G-------------------K---Q------F---R--..-H----R---- 167
SMM.US.04.M947 -----K--V-------.G---K----------N------A-----H----------------KGEA--------N-------------------R--------D---T---G------SE----------R-----K--K---N----------T--..-H--P--KD-- 167
SMM.US.04.M949 -Q-----VM-------.G----------H---N-RE---------H-----------------GET---I----N------------------TR--------D---V---G---T--SE-------------------K--RH----------R--..-Y-----K--- 167
SMM.US.04.M950 --------V-------.G----------H---N------A-----H------------------E----I----N--------------#----R--------D---T----------SG-------------------K---Q------F---R--..-H----R---- 166
SMM.US.04.M951 -Q-----VV-------.G---K----------N-RE---------H-----------------GEA---I----N------------------AR--------D---V-------T--SE-------------------K---N----------R--..------R---- 167
SMM.US.04.M952 --------V-------.G----------H---N------------H------------------E----I----N-------------------R--------D---T----------SG-------------------K---Q------F---R--..-H----R---- 167
SMM.US.05.D215 -Q------V-------.G---K------H--FN------A-----H----------------EKE---------N------------------TR--------DC--V---N------S--------------------K--TN-------------..EH-K--R---- 167
SMM.US.06.FTq -Q---N--V-------.G----------H---N--E---A-----H----------------EGE---------N------------------TRR--S----D---T---G----------------------S----K---N----------RI-..-H----R---A 167
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -----N--V-------.-----------H---N-----MA-----H----------------RDET--------N-A--------H--------R--------D---T----------SE----------K-----K--K---N----------T--..-H------D-- 167
SMM.US.86.CFU212 --------V-------.G---K------H---N-----QA-----H-----------------GE---------N-------------------R--------D---T---GS--S--------------------K-----RN----------S--..-HG-----D-- 167
SMM.US.x.F236_H4 -----N--V-------.-----------H---N-----MA-----H----------------RDET--------N-A-----------------R--------D---T----------SE----K-----K-----K--K---N----------T--..-H------D-- 167
SMM.US.x.H9 -----N--V-------.G---K------H---N------A-----H----------------RDEA--------N----X--------------R-----A--D---T---G------SE----------K-----K--K---N----------T--..-H-X----X-- 167
SMM.US.x.PBJ14_15 -----N--V-------.G---K------H---N------A-----H----------------KDEA--------N-------------------R--------D---T---G------SE----------K-----K--K---N----------T--..-H--------- 167
SMM.US.x.PBJA -----N--V-------.G---K------H---N------A-----H----------------KDEA--------N-------------------R--------D---T---G------SE----------K-----K--K---N----------T--..-H--------- 167
SMM.US.x.PBJ_143 -----N--V-------.G---K------H---N------A-----H----------------RDEA--------N----X--------------R-----A--D---T---G------SE----------K-----K--K---N----------T--..-H-X----X-- 167
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----N--V-------.G---K------H---N------A-----H----------------KDEA--------N-------------------R--------D---T---G------SE----------K-----K--K---N----------T--..-H--------- 167
SMM.US.x.PGM53 -----N--V----K--.G---K---------FR------A-----H----------------RDE---------N-A-----------------RK-------D---T---G------SE----------K-----K--K---N----------T--..-H----R-D-- 167
SMM.US.x.SME543 -----N--V-------.-----------H---N-----MA-----H----------------RDKT--------N----------H--------R--------DC--T----------SE---Q------K-----K--K---N----------T--..-H----R-D-- 167
SMM.x.x.pE660.CG7G -----N--V-------.-----------H---N-----MA-----H----------------RDET--------N-A--------H--------R--------D---T----------SE----------K-----K--K---N----------T--..-H------D-- 167
STM.US.89.STM_37_16 --------V-------.G----------H---N--E-S-A-----H-----------------GEA--------N---------E--------TR---S----DC--Q---G------------------K-------TK---N-------------..EH----R--TA 167
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MAC.US.x.239 WKQWRRDNRRGLRMAKQNSRGDKQRGGKPPTKGANFPGLAKVLGILA* 214
A.CI.88.UC2 R------HW----V-R-DY-SLE-------APR-H---V----E---- 216
A.DE.x.BEN R------HW----V-REDH-SL--G-SE-SAPR-H---V----E---- 216
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG R-R--SNYW--F-L-RKDG--H----SE--AS--Y---V----E---- 216
A.GH.x.GH1 R------HW----V-R-DY-SL----SE-SAPR-H---V----E---- 216
A.GM.87.D194 R------HW----V-R-DY-SL--G-SE-SAPR-H---V--------- 216
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 R-----NY-----L-R-DG-SH----SE--AQ--Y---V----E---- 216
A.GM.x.MCN13 R------Y----QL-R-DG-SH----SES-APR-Y---V-E--E---- 216
A.GM.x.MCR35 R------Y----QL-R-DD-SH----SES-APR-Y---V-E--E---- 216
A.GW.86.FG_clone_NIHZ R--R-G-Y-------R-D---Y----SES-PTR-H-----E--E---- 216
A.GW.87.CAM2CG R------Y-----L-R-D--SY----SES-AP--Y---V----E---- 216
A.GW.x.MDS R--R---Y-A---L-R-D--SH-----ES-APR-Y---V----E---- 216
A.IN.07.NNVA R--R---Y-----L-REDG-SH----SES-AQ--H---V--------- 216
A.IN.95.CRIK_147 R--R---Y-----L-R-DG-SH-----ES-AQ-TH-----E------- 216
A.PT.x.ALI R------Y-----V-R-D---L-----ES-AP--H---V----E---- 216
A.SN.85.ROD R--R---Y-----L---D--SH---SSES--PRTY---V-E--E---- 216
B.CI.88.UC1 R--R--N---SI-L-RK-NNRAQ-GSSQ-LAPRTH-----E------- 217
B.CI.x.20_56 R--R-G-S---I---RK-TSRTQ-GSSQSFAPRTH------------- 217
B.CI.x.EHO R--R--NS---I---RD-I-TSQ-SSSQSLAQ-TY-----E------- 217
B.GH.86.D205_ALT R--R--NS--SI-L-RK-NNRAQ-GS-Q-FAPRTY-----E------- 217
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 R--R--N---SI---RK-NNRAQ-SSCQSSAQ-TY-----E------R 217
G.CI.92.Abt96 R--R-G-----I---RK--XR-Q-DSSQSF-Q--Y------------- 216
AB.CM.03.03CM_510_03 RE-R--N---SI-X-RK-NNRAQ-GSSQ-LAPRTH------------- 217
H2_01_AB.CI.90.7312A R--R---S---I---RK-NSRTQ-GSSQ-FAPRTY------------- 217
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 R--R-------I-L-RK-NNRAQ-GSSQ-F-P-TH-----E------- 217
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 R--R-------IQL-RK-NNRAQ-GSSQ-F-P-TH-----E------- 217
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 R--R-------IXX-RK-NNRAQ-GSSQSSAP-TH-----E------- 217
U.FR.96.12034 R-FR--NC---FQL-RK-CERYQ-GSSATSSQ-TY--------A---- 214
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.17EFR ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.1937 ------------------------------X-R--------------- 215
MAC.US.x.2065 ---------------------------------V-------------- 215
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------S--S------------------------------------- 215
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------S-------D------------- 215
MAC.US.x.80035 ----------------------X------------------------- 215
MAC.US.x.81035 ----------------------X------------------------- 215
MAC.US.x.85013 ----------------------------------D------------- 215
MAC.US.x.87082 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.92050 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.92077 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.93057 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.93062 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.95058 ----------------------------------D------------- 215
MAC.US.x.95086 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.96016 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.96020 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.96072 --------------------------------R--------------- 215
MAC.US.x.96081 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.96093 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.96114 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.96123 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.96135 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.97009 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.97074 --------------------------------R-D------------- 215
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------S--V-----------------E---------------- 215
MAC.US.x.SMM142_patent ----------S--V-----------------E---------------- 215
MAC.US.x.r80025 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.r90131 ------------------------------------------------ 215
MNE.US.82.MNE_8 ----------S---------------S------VD------------- 215
MNE.US.x.MNE027 ----------S---------------S-------D------------- 215
SMM.CI.79.SIVsmCI2 RN--G-N----F-V-I-H-GSS--GSS-TSAQ--D------------- 217
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ------NY-----V-RK--GRN--T-SE-S---ID------------- 215
SMM.SL.92.SIVsmSL92A RE--G--------L-RK---RSQ-NSSE-FA---H------------- 214
SMM.SL.92.SL92B R-----N-------VT-Y-G-PESNSSTT---RV-----E------GR 217
SMM.US.04.G078 -------------V-A--GSR---G-C--S---TD-----------V- 215
SMM.US.04.G932 ----------SF--V--DG-RY----SESS----D------------- 215
SMM.US.04.M919 ------N---S----R-----Y--GSSESLAE--D------------- 215
SMM.US.04.M922 ------NT-----L-R----R---G-SESLAE-V-------------- 215
SMM.US.04.M923 ------N--------RK----N--GSSESFAE-T-------------- 215
SMM.US.04.M926 ------Y---N--V-TKD--RS--GSS-SS---ID---V--I----V- 215
SMM.US.04.M934 ----------S----TK---RN--GSSES----VD---V-------V- 215
SMM.US.04.M935 -E----NS-----L-R----RN--GSSESLAE---------------- 215
SMM.US.04.M940 R----GN----F-V-TK--GRN--G-C--S---T----V--------- 215
SMM.US.04.M946 ----------SF---TK---RN--GSSES----VD---V-------V- 215
SMM.US.04.M947 -------S-----L-RK---RH--GSSESFAE-V-------------- 215
SMM.US.04.M949 -------S-GS--L-RK-G-RNE-G-R-SS---T----V--------- 215
SMM.US.04.M950 -------------V-TK---RH--GSSESS---ID---V-------V- 214
SMM.US.04.M951 ------NS-GS----T--G--H--G-RE-S---TD---V-------V- 215
SMM.US.04.M952 -----SS---SP-V-A----RG--GS-E-S---VD---V-------V- 215
SMM.US.05.D215 R-------WGSF---RK--GRH--SSS-SS--R-D------------- 215
SMM.US.06.FTq ------N--------RED--RY--GSS------TD------------- 215
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ----G-N-------------RN--GSS-S-AE---------------- 215
SMM.US.86.CFU212 R-----N---S--V-E--GGRT--GSS-S-A-R--------------- 215
SMM.US.x.F236_H4 ------N--K----------RN--GSS-S-AE---------------- 215
SMM.US.x.H9 ------NX---X-L-T--X-RN--GSSESFAX---------X------ 215
SMM.US.x.PBJ14_15 ------N------L-R----RN--GSSESFAE-T------------V- 215
SMM.US.x.PBJA ------N------L-R----RN--GSSESFAE-T-------------- 215
SMM.US.x.PBJ_143 ------NX---X-L-T--X-RN--GSSESFAX---------X------ 215
SMM.US.x.PBJ_6P6 ------N------L-R----RN--GSSESFAE-T-------------- 215
SMM.US.x.PGM53 ------N----I--------RN--GSSESLAE---------------- 215
SMM.US.x.SME543 -----GN-------------RN--GSS-S-AE---------------- 215
SMM.x.x.pE660.CG7G ----G-N-------------RN--GSS-S-AE---------------- 215
STM.US.89.STM_37_16 R-----G--GSI-V-T--G--H-P--S--S-E-TD------------- 215
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HIV-2 Proteins

Vpx start Vpx end
MAC.US.x.239 MSDPRERIPPGNSGEETIGEAFEWLNRTVEEINREAVNHLPRELIFQVWQRSWEYWHDEQGMSPSYVKYRYLCLIQKALFMHCKKGCRCLGEGHGAGGW.RP.GPPPPPPPGLA* 112
A.CI.88.UC2 -T-----V-----------------D--I-AL---------------------R-------L-S--T-------M---M-I-L----T---G---P---.--.----------V- 113
A.DE.x.BEN -T-----V-----------------E--I-AL---------------------R---------A--T-------M---I-T-F-R--T-W--DM-RE-LEDQ.----------V- 114
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -A---KTV----G--V------A--E-M--A----------------------R----DL---Q--T-----R-M-Y-M-I-V----T---G---P---.--.-------.--V- 112
A.GH.x.GH1 -T-----V-----------------D--I-AL---------------------R----D-------T-------M---V-I-F-R--T---G---P---.-S.----------V- 113
A.GM.87.D194 -A-----V-----------------D--I-AL---------------------A---------T--T------IM---VYI-F----T---R---P---.--.----------V- 113
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -TN---T-----------E---D--D----A----------------------R---------R--T-------M---V---F----T-R-----P---.-S.----------V- 113
A.GM.x.MCN13 -T----TV----------E---N--D----A----------------------R---------Q--T-----------M-T---R--T---G---P---.--.----------V- 113
A.GM.x.MCR35 -T----TV----------E---N--D--I-A----------------------R---------Q--T-----------M-T---R--T---G---P---.--.----------V- 113
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -T----TV----------E---A--D----A--------H-------------R---------T--T---------M-MY--A-RDGT---G#--PE--.-S#----------V- 112
A.GW.87.CAM2CG -T----TV----------E---A--D----A----------------------R---------Q--T-------M---V-I-F-R--T---G---P---.--.----------V- 113
A.GW.x.MDS -A----TV----------EQ--A--D----A----------------------R---------T--T-------M---MYI-GR---T-R-----P---.--.----------V- 113
A.IN.07.NNVA -T----TV--------------A--E----A----------------------G---------A--T-------M---M-I-ARR--T---G---G---.-S.--L------WV- 113
A.IN.95.CRIK_147 -T----TV--------------A--D----A----------------------G---------A--T-------M---I-I-VRR--T---G---P---.-S.----------V- 113
A.PT.x.ALI -AN---TV-----------------D----AL---------------------R---------Q--T-------M---MYT-FM---T---G---P---.-S.----------V- 113
A.SN.85.ROD -T----TV--------------A-------A----------------------R---------E--T------I----VY--VR---T---R---P---.--.----------V- 113
B.CI.88.UC1 -.-----V-----D--------D--E--IT-L--V----------------C-A--RE-----S--T-----L-M---M-V-YT------Q----P---.-S.------------ 112
B.CI.x.20_56 -.-----V-----D---V----A--E--LA-L-K----------------K--A--R------I--T-----L-M---MYI-IA---T-RR----P---.-Q.------------ 112
B.CI.x.EHO -.-----V---------V-------ET-L-HL--V---------------K--A--RE-----I--T-------M---M-I-FA---G--R----P---.-S.------------ 112
B.GH.86.D205_ALT -.-----V-----D---V----A--E--IT-L--V------------------A--RE-----I--T-----L-M---M-V-YT------Q----P---.-S.------------ 112
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -.-----V-----------------E--IT-L--V------------------A---E----TI--T-------M----Y--LAR--A--R----P---.--.------------ 112
G.CI.92.Abt96 -.-----X--E--D-----------E--XT----I--------------R-------------A--T-----L-M---M-V------T--QK---P---.-Q.------------ 112
AB.CM.03.03CM_510_03 -.-----------D--------X--E--IT-L--V----------------C-A--R------S--T-----L-M---M-V-YT---T-RQ----X---.-S.------------ 112
H2_01_AB.CI.90.7312A -.-----V-----D---V----A--E--IV-L---------------------A--R-D----I--T-----L-----M-V-FA---T--RG---P---.-R.------------ 112
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -.-----V-----D--------D--E--IT-L---------------------A--RE-----S-XT-----L-M---M-V-FS---T-RR----P---.-Q.------------ 112
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -.-----V-----D----E---N--E--IT-L---------------------A--RE-----S--T-----L-M---M-V-FS---T-RR----P---.-Q.------------ 112
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -.X-X-XV-----D--------X--E--IT-L---------------------A--RE-----T--A-----L-M---M-V-FS---T-RR----P---.-Q.------------ 112
U.FR.96.12034 -G-----------E---V----S--E---RD---A--Q---------------Q--R------E--T--------------------Q-------P---.-S.----------I- 113
MAC.US.x.17EC1 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.17EFR ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.1937 ---------------------------------------X-----------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.2065 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.251_1A11 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------V---------------------------------------------Q-----------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------------------------------------------Q----------M------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.80035 -------------------------------X-------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.81035 --------------------------------X------------------------------X-----------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.85013 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.87082 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.92050 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.92077 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.93057 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.93062 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.95058 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.95086 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.95112 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.96016 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.96020 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.96072 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.96081 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.96093 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.96114 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.96123 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.96135 -X-------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.97009 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.97074 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---------------------------------------------------------------Q--T--------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.SMM142_patent ---------------------------------------------------------------Q--T--------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.r80025 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MAC.US.x.r90131 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
MNE.US.82.MNE_8 ---------------------------------------------------------------Q-----------------------------------.--.------------ 113
MNE.US.x.MNE027 ---------------------------------------------------------------------------------------------------.--.------------ 113
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -GSA-------T-------------YS---AV--G--K-----------R----F--------QA-TQ----L-------C-V----T--R----S---.-A.------------ 113
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -------------------------E--------Q--------------R----F--------A--T-----------M-L-------------.S---.-S.------------ 112
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -.----Q-------D-------D--E-----V--T--------------R-------------AA-T------------------------G.--P---.--.---------F-- 111
SMM.SL.92.SL92B -T-----------------------HN---AL-QT--Q-----------R-C----V----Y----A----VQ-M---M-Q-FR---T-R----SQ---.-T.------------ 113
SMM.US.04.G078 -------------------------H---A-------------------R------Y----R-E--T------------W---M------R--------.--.------------ 113
SMM.US.04.G932 ------------------------------D--------------------------------S--------------M---------------EI---.--.------------ 113
SMM.US.04.M919 -------------------------D----D---A--------------R--------KI---V--T-----------------R-----E-E------.-S.------------ 113
SMM.US.04.M922 -----------------L----D--D--------A--------------R---------M---E--T-----------M-----R-------E------.-S.------------ 113
SMM.US.04.M923 -------------------------E--------A--------------R---------I---V--T------------------------GEY-----.--.------------ 113
SMM.US.04.M926 -A-------------D----T----R-----V-----------------R------YE-----Q---Q-------------------------------.-S.------------ 113
SMM.US.04.M934 -------------------------Q---A-------------------R------YE-----Q---Q-------------------------------.-S.------------ 113
SMM.US.04.M935 -----------------V----D--D--------A--------------R---------M---E--T-----------M-----R-------E------.-S.------------ 113
SMM.US.04.M940 -------------------------Q-----------------------R-------------VA-T------------W---M---------------.--.--------R--- 113
SMM.US.04.M946 -------------------------Q---A-------------------R------YE----PR---Q----------------R--------------.--.------------ 113
SMM.US.04.M947 -----------------V----D--E----D---A--------------R---------I---V--T------------------------GEY-----.-S.------------ 113
SMM.US.04.M949 -----------------V----D--E-----M-----------------R-------------E--T------------W----------R--------.--.------------ 113
SMM.US.04.M950 -------------------------Q----D------------------R------YE-----Q-----------------------------------.--.------------ 113
SMM.US.04.M951 -----------------V-------H----D------------------R------Y----R-E--T------------W---M---------------.--.------------ 113
SMM.US.04.M952 ---------------AA---VL---H-----V-----------------R------YE-----Q---E------------I------------------.--.------------ 113
SMM.US.05.D215 --N----------------------E----D---V--------------R----------------T------------YI----------------D-.--.------------ 113
SMM.US.06.FTq -------------------------E----D---A--------------R----------R--A--T-------------V---------R--------.T-.------------ 113
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ------------------E-----------G---A--------------R---------M---E--T-------------V------------------.-T.------------ 113
SMM.US.86.CFU212 -A-----------------------------L--V--------------R-C--F--------A--T-------M---M----R---N--R---E----.-Q.------------ 113
SMM.US.x.F236_H4 -------------------K--------------A--------------R---------M---E--T-------------V-----------E------.-T.------------ 113
SMM.US.x.H9 -XX---X---------XX--X-D--H--X-----A-----X--------R-X-------M---V--T-X----------------------GE------.--.------------ 113
SMM.US.x.PBJ14_15 ----------------------D--D--------A--------------R------Y--M---V--T-----------M------------GE------.--.------------ 113
SMM.US.x.PBJA ----------------------D--D--------A--------------R---------M---V--T-----------M------------GE------.--.------------ 113
SMM.US.x.PBJ_143 -XX---X---------XX--X-D--H--X-----A-----X--------R-X-------M---V--T-X----------------------GE------.--.------------ 113
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----------------------D--D--------A--------------R---------M---V--T-----------M------------GE------.--.------------ 113
SMM.US.x.PGM53 ----------------------------------A--------------R------R--M---E--T-------------V---R-------E------.-S.------------ 113
SMM.US.x.SME543 ------------------E-----------G---A------------------------M---E--T--------------------------------.-T.------------ 113
SMM.x.x.pE660.CG7G ------------------E-----------G---A--------------R---------M---E--T-------------V-----------E------.-T.------------ 113
STM.US.89.STM_37_16 ----------------A-E------H----D------------------R------------PG------------------S-R--------------.--.------------ 113
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Vpr start Vpr end

MAC.US.x.239 MEER....PPENEGPQREPWDEWVVEVLEELKEEALKHFDPRLLTALGNHIYNRHGDTLEGAGELIRILQRALFMHFRGGCIHSRIGQPGGGNPLSAIPPSRSML* 101
A.CI.88.UC2 -..........M--...#LG-DC-#.....I----*R-------I--D-Y------N-----R---K------S--L-V-GSR----*TRRRT-CP-T-TP-G-H- 84
A.DE.x.BEN -T-APTEF---DGT-R-DLGSD--I-T-R-I-----R-------I---YY-H----------R---KT------V---A--NR----*TRRRT-CP-A-TP-A-H- 105
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -T-APAEF---D-T-P-G-G----IGI-R--R-------------T---Y-CA-------S-R---NV------V---A--KI-----TR-ET-F----TP-G-Q- 106
A.GH.x.GH1 -T-APTEF---DGT-R--LGGD--IRI-G-I-------------I----Y-HS-----P---R-----------V-L-A--NR---S-TRRRT-FP-A-TP-G-Y- 106
A.GM.87.D194 -T-APTEF---DGT-R--LGST--I-T-K-I----------C--I----Y------------R----V------V-I-A--DR--K--TRRRA-CP-A-TP-G-H- 106
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -T-APAEF---DGT-P---G----I-I-R-I-----------------YY--T---------R----V------T---A--G-------R-R-------TP-N-Q- 106
A.GM.x.MCN13 -T-APTEF---DGT-P---G---II-I-RKI-K----------------Y-HT---------R---NV----------A--RL-----T--RT-FP-TSTP-T-Q- 106
A.GM.x.MCR35 -T-APTEF---DGT-P---G---II-I-RKI-K----------------Y-HT---------R---NV----------A--RL-----T--RT-FP-TSTP-T-Q- 106
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -T-APTEL---DRT-P---G-A--I-I-R-IE----R-----------RY--T---------R-----------A---A--G------TR---------TP-G-H- 106
A.GW.87.CAM2CG -T-APTEL---DGT-P---G----I-I-RDI-----------------G---A-------R-R----V------T---A--N------TR---------TP-R-*- 105
A.GW.x.MDS -T-APTEL---DGT-P---G----I-I-R-IT--------RS------R---T---------R-----------T---A--G------TR---------TP---Q- 106
A.IN.07.NNVA -T-APTEL---DRT-P---G----I-I-R-I-----R-----------RY--T-Y---P---R----V------T---A--G-------R---------TP---R- 106
A.IN.95.CRIK_147 -T-APTEL---DGT-P---G----I-I-R-I-----R-----------IY--D-Y-------R----V------T---A--G-------R------T--TP---R- 106
A.PT.x.ALI -T-APTEF--AGM--HQGAR----I---R-I-----R-----M-I---GY--T-------R-R---NA----------A--GR--V--TR-R-------TP-N-Q- 106
A.SN.85.ROD -A-APTEL--VDGT-L---G---II-I-R-I-------------I---KY--T---------R---KV------T---A--G------TR---------TP-N-Q- 106
B.CI.88.UC1 -A-AAPET-----S------E---ED-M--I-Q---R------------F--S------A------K-------L---A--Q-------------------*--R- 105
B.CI.x.20_56 -A-AAPET-----D------E---ED----I-Q---R------------F--S------A------K-------L------Q-------------------*G-Q- 105
B.CI.x.EHO -A-AVPEI---DKN------EQ---D----I-Q----------------F------N---------KL------L------Q-------------------*G-Q- 105
B.GH.86.D205_ALT -A-AAPEI-----N------E--IG-I---I-Q----------------F--S------A------K-------L---A--Q------S-------T---P*G-R- 105
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -T-AAPET-----D------E---ED------Q---R------------F--G-----IA--------------L------Q--------------V----*--QK 105
G.CI.92.Abt96 -A-E...I---D-A----------------I------------------Y--D-------------K-------L----D-RC----GNA------T-----GVF- 103
AB.CM.03.03CM_510_03 -A-AXXXI-----S----Q-E-RXG-I---I-Q--X--------X----F--S-Y----A-----VK-------L---A--R--------------X---P*G-Q- 105
H2_01_AB.CI.90.7312A -A-AASET-----D------E---ED----I-Q---R------------F--S------A------K-------L------Q---------------T---EG-Q- 106
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -A-AAPET---D-T---G--E---EDI-----Q----------------F--S------A------K-------L------Q------------------PGG-*- 105
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -A-AAPET-----N---G--E---EDI-----Q----------------F--S------A------K-------L------Q--------------V---PGGL*- 105
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -A-AAPET---D-S--XG--E---EDI-----Q----------------F--S-Y----A------K-------L------Q------------------PGG-*- 105
U.FR.96.12034 -A-I....---DGA-----G----R-I--------VR------------Y----------------K-----I-L------R-----SSR-----TTV---*GV-- 101
MAC.US.x.17EC1 ----....-------------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.17EFR ----....-------------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.1937 ----....-------------------X--X--------------------------------------------------T----------------------X- 102
MAC.US.x.2065 ----....-------------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.251_1A11 ----....-------*----G------------G---------------------------------------------------------R-------------- 101
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----....-------------------------------------------------------------------------N--------------T-----GV-- 102
MAC.US.x.251_BK28 ----....-------------------------------------------------------------------------N--------------T----*GV-- 101
MAC.US.x.80035 ----....-------------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.81035 ----....---------------------------------------X---------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.85013 ----....-------------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.87082 ----....-------------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.92050 ----....-------------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.92077 ----....--------------------------------------------------------------------------X----------------------- 102
MAC.US.x.93057 ----....-------------------------------------------------------------------------T---X-------------------- 102
MAC.US.x.93062 ----....------X------------------------------------------------------------------M----------------X------- 102
MAC.US.x.95058 ----....------------------------------------------------------------------------XT--X--------------------- 102
MAC.US.x.95086 ----....-------------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.95112 ----....-------------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.96016 ----....-------------------------------------------------------------------------X---X-------------------- 102
MAC.US.x.96020 ----....-------------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.96072 ----....-------------------------------------------------------------X-----------F------------------------ 102
MAC.US.x.96081 ----....-------------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.96093 ----....--------------------------------------------------------------------------------S------------X---- 102
MAC.US.x.96114 ----....-------------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.96123 ----....-------------------------------------------------------------------------T-----XX----------------- 102
MAC.US.x.96135 ----....-------------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.97009 ----....-------------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.97074 ----....-------------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----....--------------------K---------------------------------------------I---S--S--------------T--------- 102
MAC.US.x.SMM142_patent ----....--------------------K---------------------------------------------I---S--S--------------T--------- 102
MAC.US.x.r80025 ----....-------------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.r90131 ----....-------------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MNE.US.82.MNE_8 ----....---D------------------------------------------------------K--------------T------S-------T-----R--- 102
MNE.US.x.MNE027 ----....---D-------------------------------------Y--D-------------K--------------N------S-------T--------- 102
SMM.-.pE660.CG7G -A--....---D-A-----------------------------------Y--D---------------------I---S--A------SR------T-----D--- 102
SMM.CI.SIVsmCI2 -A-H....---D---P-----A---D----I------------------Y--D-------------K-------I---A--L-----HS-------TV----GV-- 102
SMM.LR.SIVsmLIB1 -A--....---D---P--------------V-------------N----Y--D-Y-----------K--------------R------S--R---AT-----GV-- 102
SMM.SL.92.SL92B -.-H....A--D-TNP-------IRD-----------------------YV-DTY---I-----I-K---K---L---H--T-------R-P---GS--SA-DV-- 101
SMM.SL.SIVsmSL92A -.SLSP..---D-A----------T-----I-T----------------Y--D-Y-----------K-------L------TN----CRR-----AT-----NV-- 103
SMM.US.CFU212 -A-A....---D-A----------M----------KR---L--------Y--D-------------K-------I------A-----H-R-----AT---T-DV-- 102
SMM.US.D215 -AGV....---D------------G-----I-------------N----Y--D-------------K--------------Q-------------AT-----GV-- 102
SMM.US.FTq -A--....---D----------------------------T--------Y--D-------------K-------L------T-----TNR------TV-T--NV-- 102
SMM.US.G078 -A--....---D------------T-----I-Q----------------Y--D-------------K-----------N--V------S------AT-----EV-- 102
SMM.US.G932 -T--....---D------------------I---------H--------Y--D-Y-----------K-------T------V--------------T-----RV-- 102
SMM.US.M919 -T--....---D-A----------------I------------------Y--D---------------------L------T------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.M922 -T--....---D-A----------------V------------------Y--D---------------------L------V---V--S------A------GV-- 102
SMM.US.M923 -T--....---D-A----------------I-----N------------Y--D---------------------I------R------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.M926 -A--....---D-A----------L-----V------------------Y--D-Y-----------K-------I------T------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.M934 -A--....---D-A----------I-----I---S--------------Y--D-Y-----------K-------I------T------S-------TV----GV-- 102
SMM.US.M935 -T--....---D-A----------------V------------------Y--D---------------------L------V------S------A------GV-- 102
SMM.US.M940 -A--....---D------S-----T-----I-Q---N------------Y--D-------------K-----------N--L------AR-----AT-----EV-- 102
SMM.US.M946 -A--....---D-A----------I-----I---S--------------Y--D-Y-----------K-------I------T------S-------T---A-GV-- 102
SMM.US.M947 -A--....---D-A----------------V------------------Y--D---------------------I------S------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.M949 -A--....---D------------T-----V-Q---T------------Y--D-------------K-------L---A--A------AR-----A------GV-- 102
SMM.US.M950 -T--....---D-A----------I-----I---S--------------Y--D-Y-----------K--------------T------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.M951 -A--....---D------------T-----V-Q----------------Y--D-------------K----------KA--L------A------AT-----RV-- 102
SMM.US.M952 -A--....---D-A----------I---------S-----------I--Y--D-Y-----------K-------I------T------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.SIVsmE660-FL10 -A--....---D-A-----------------------------------Y--D---------------------I---S--A------SR------T-----D--- 102
SMM.US.x.F236_H4 -A--....---D-A-----------------------------------Y--D---------------------I---S--A------SR-............V-- 90
SMM.US.x.H9 -T--....---D-A---------X------X-----NX------X----Y--D-----------------G---I------R------S--X----T---X-GV-- 102
SMM.US.x.PBJ14_15 -T--....---D-A----------------I-----N------------Y--D---------------------I------R------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.x.PBJA -T--....---D-A----------------I-----N------------Y--D---------------------I------R------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.x.PBJ_143 -T--....---D-A---------X------R-----NX------X----Y--D---------------------I------R------S--X----T---X-GV-- 102
SMM.US.x.PBJ_6P6 -T--....---D-A----------------I-----N------------Y--D---------------------I------R------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.x.PGM53 -T--....---D-A-----------K----V------------------Y--D---------------------I------A------SR------T-----GV-- 102
SMM.US.x.SME543 -A--....---D-A----------------I------------------Y--D---------------------I---S--A------SR------T-----A--- 102
STM.US.89.STM_37_16 -TH-....---D------------------I-Q---R-------S----Y--D-------------K--------------R-------------AT---T-GV-- 102
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Tat start exon 1 end exon 2 start Tat end
MAC.US.x.239 METPLREQENSLESSNERSSCISEADASTPESANLGEEILSQLYRPLEACYNTCYCKKCCYHCQFCFLKKGLGICYEQSR.KRRRTPKKAKANTSSASNKPISNRTRHCQPEKAKKETVEKAVATAPGLGR* 130
A.CI.88.UC2 -----KAP-S--K-Y--P-P-T--WEVAAQ-L-KQ---L-A--H------T-P------SF---L---------W-VRKG.G------RT-THPP-TPD-S--IQ-GDSR-T-KQ---P-TP---TS----- 131
A.DE.x.BEN -----KAP-S--KPY--P---T--R-VTAQ-L-KQ---L-A--H----P-T-K----R-SF---L--S------S--RKG.R-----R-T-TPSP--PD-S--T--GDS--T-EQ-K-S-AT-V-TC---Q- 131
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----SKAP-S--M-C--P---T--Q-VKSQ-L-KQ--RL-----Q-----N-P-----------L------------RKG.R----------HS----D-S--T--GNS-T--KQTK-P-T-LE--R---Q- 131
A.GH.x.GH1 ---H-KAP-S----Y--P---T--QGVTAQ-L-KQ---L----H------T-S----Q-SF---L---------W-ARKS.R-----R-T-THS----D-S--T--GDS--T-EQ-K-T-TTMV-TCS---- 131
A.GM.87.D194 -----K-P-S----Y--P---T--R-VTAQ-R-KQ---L-A--H------T-S----Q-S----L---------W-ARQG.R-----R-T-THPPP--D-S--T--GDS--T-KQ-K-P-TT-VS-C---H- 131
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----KAP-S--G-Y--P--RT--Q-VA-Q-L--Q-------------T-N-K-F--G--F---L---N-------DRKG.R---S---T--HS-P--D-S--T--GNS-T--KQ-K-LGTTLEAD------ 131
A.GM.x.MCN13 -----KAP-S--M-Y--P---T--R-VGSQ-L-KQ---L----H----P-N-K----G--F---L---N-------DRKG.R-------T--HS----D-S--T--GNS----KQ-K-L-TTLE--R----- 131
A.GM.x.MCR35 -----KAP-S--M-Y--P---T--R-VGSQ-L-KQ---L----H----P-N-K----G--F---L---N-------DRKG.R-------T--HS----D-S--T--GNS----KQ-K-L-TTLE--CS---- 131
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A.GW.87.CAM2CG -----K-P-S--G-C--P--RT-GQ--T-Q-L-K----------Q---E-D-S----R------L-----------DRKG.R----------HS----D-S--T---NS--A-KQ-K-L-AT-E-D------ 131
A.GW.x.MDS --I--KAP------Y--P--HT--Q-VA-Q-L-RQ---------------N-N----R------I---N-----W--RKG.R---------THP----D-S--T--GNS-T--KQ-K-L-AT-E-DL-P--- 131
A.IN.07.NNVA -----KVP-S----C--PF-HT--Q-VA-Q--V-QE-------FQ-----D-S-------F--EL---Q-------DRKG.R----R--T--HP--TPD-S--T---NS-T--EQ-K-L-TT-D-DL-P--- 131
A.IN.95.CRIK_147 -----KAP-S----C--PFLHT--Q-VA-QG---Q---------------AS-----L------L---Q--------RKG.R-------T-THPTLT-D-S--T--WNS----E*-K-L-TT-V-DLDP--- 130
A.PT.x.ALI -----K-PGS--MPY--P---T--Q-VAVQ-L-KQ-------------T-N------E------L---N-----W-DRKG.R---S---I--HS----D-S--T---NS---EKQ-K-L-TTLG-DC-P--S 131
A.SN.85.ROD -----KAP-S--K-C--PF-RT--Q-VA-Q-L-RQ-------------T-N-S----R------M---N--------RKG.R-------T-THP-PTPD-S--T--GDS--T-KQ-K---AT-E-DT-P--- 131
B.CI.88.UC1 --I--Q---S--K--S-P--ST--PVVN-QG-D-Q---------------D-K-----------L---------W-DH--.--..SS-R--VTA----DESL-AN-GDS--T-KQ-TK--TKGL-DL-P--- 129
B.CI.x.20_56 --I-SQ------RF------ST-GEG---QGLD-Q---------------N---------F-------------W-DH--.--..SS-R--VTA---PDESL-TS-GDS--T-KQ-TK--EKGI-DL-P--- 129
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MAC.US.x.r80025 ---------------------------P------P---------------------------------------------.--------------------------------------------------- 131
MAC.US.x.r90131 --------------------------------------------------------------------------------.--------------------------------------------------- 131
MNE.US.82.MNE_8 ------------K---G----T---A-P-L-----E------------E-------------------------------.R---------------------D-------K-EQ-----A----------- 131
MNE.US.x.MNE027 ------------K---G----T---A-T-L-----E--------------------------------------------.R-------V-------------D--K----K-EQ-----T----V------ 131
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -----K--G-LSR-C--H-LST--Q-VF---LGTV-------------E-S-R-----------L---------W--R--.R--.A------Y-F----QS--T-D-NG--T-EQ-K---TT---DL---K- 130
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----SK--GS--R-C--H---T--EAVG---L-SQE----W-------E-F-K---RS------L--V------T-AR.-.P-..-------H-PFT--QSVP-----S-SK-E*-KE-ATT---DL----- 127
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -----K----L-K-CR-PC-ST--EGVQ-Q-LDAEE------------T-C-K-F---------L------------PE-TR---AK--I-TDSFPS--*S-PT-S-N---K-E*TKK--T--VPD----K- 130
SMM.SL.92.SL92B TGIQ*KG-GK*-RYYKRHC-YTLGM--PIQGLDSQ-DQ-PWD------T---S-F-----F---L---R-----T-AKP-.R-..VK------PFDT--QS--SG--N---K-EQ--K--TE-D-DC----- 127
SMM.US.04.G078 ---------S--K-C--P---T--M-V----L-KAE----W-------K-C---------F-------R-----F--S--.R-------------V--D*SL-E-A-N-P-KEE---K--T----DL----- 130
SMM.US.04.G932 ---------S--K--S----LT---AV--------E------------E-S---------------------------Q-.--------I----F------L-T---NG--TEKE-K---AT---DL----- 131
SMM.US.04.M919 -----K----------G---YT--E-VL-----KVE----C---------F-------------L-------------Q-.R---------T--F----ESP-T-D-NR*-K-E---K--TE---DL----- 130
SMM.US.04.M922 -----K---------S----YT--E-VF-----KVE----W---------S-------------L-------------H-.R-------V----F----ESL-T-A-NR--K-E------TE--ADL----- 131
SMM.US.04.M923 -----K---S-----R-H--S---V--D-----S-E----------------K-----------H-------------Q-.R-..----T----F-----SL-R-A-DY--K-E------TE---DL----- 129
SMM.US.04.M926 ---------S--R-------YT--EAVL-----KVEG---C-----------------------L------------PH-.R-------V----F----ESL-T-V-NS--TEK--K---TE---DL----- 131
SMM.US.04.M934 ---------S--R----H--YT--EAVL-----KVE----C---------S-A-----------L------------SH-.R-------V-I--F--P--SL-T-G-NR--KEE--K---TE---DL----- 131
SMM.US.04.M935 --I-WK--------------YT--E-VF-----KVE----W---------S-------------L-------------H-.R-------V----F-----SL-T-A-NR--K-E------TE--ADL----- 131
SMM.US.04.M940 ---------SL-K-CR-P---T--T-----G--KPE----W-------R-C---------F-------R--------S--.R-------------V--DQSL-E-A-NRP-K-EE--K--TT---D------ 131
SMM.US.04.M946 ---------S--R----H--YT--EAVL-----KVE----C---------S-A-----------L------------PH-.R-------V-I--F-----SL-T-G-N---KEE--KK--TE---DL----- 131
SMM.US.04.M947 -----K---S----FR-H--S---V--A-------E----F-----------K-----------H-------------Q-.R-..----T----F--P--SL-R-A-N-K-K-E------AE---DL----- 129
SMM.US.04.M949 --I--K---S--K-CK-L---T--P-VP--G--KP-----W-------E-C-------------L---R--------STK.R----Q--------F--D*S--V---NR-SKEKE-KK--T----D--R--- 130
SMM.US.04.M950 ---------S--R----H---T--EAVL-----KVE----C---------F-------------L------------PH-.R-------V-I--F-----SQ-T-D-N-----E------TE--ADL----- 131
SMM.US.04.M951 --I------S--K-CK-H---T-KP-----G--KP-----W-------E-C---------F-------R--------ST-.R-------------V--DQSL-E-A-NR---EK--KK--T----DL-R--- 131
SMM.US.04.M952 ---------S--R----H--YT--EAVL-----KVE----C---L-----F-------------L------------PH-.R-------V-T--F-T---SL-T-D-N---K-E------TK---DL-P--- 131
SMM.US.05.D215 ----SK------R-F--L---T-G---N---L---E----W-----------R-----------Y------------TAG.R---AK--ITPYSL-SR--S--TSS-DS--KEE*--K-AT----DL----- 130
SMM.US.06.FTq ---------S--K-YK-H--ST--EA-PIQ---QIE----F---Q---T-C-------------L---------------.R--.----V-T-SF--P--S--T-D-NS--K-E*-K-L-TTL--DL----- 129
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -----K--------CR-H--S---V-VP-------E----Y-------T---K----R------H-------------H-.R-..----T---PLP----SL-T-A-NR--K-E---K--TE---DL----- 129
SMM.US.86.CFU212 ---RS--P-S--RY-S----ST--V-VP-Q--VTQE----W-------M-C-S----R------L---R----V--DRP-.R-..----V-T--LFT-D-S--T---NS----E*-KE-VST--SDL----- 128
SMM.US.x.F236_H4 -----K--------CR-H--S---V-VP-------............-----K----R------H-------------H-.R-..----T---PFP----SL-T-A-NR--K-E------TE--ADL----- 117
SMM.US.x.H9 -----K---S-----R-H--S---V--D-----S-EX--------XV-----KX----------H--X----------Q-.R-..----T----F---D-SLXX-A-N---K-E------XE---DL--X-- 129
SMM.US.x.PBJ14_15 -----K---S-----R-H--S---V--D-----S-E----------------K----R------H-------------Q-.R-..----T--------D-SL-R-A-N---K-E------AE---DL----- 129
SMM.US.x.PBJA -----K---S-----R-H--S---V--D-----S-E----------------K----R------H-------------Q-.R-..----T--------D-SL-R-A-N---K-E------AE---DL----- 129
SMM.US.x.PBJ_143 -----K---S-----R-H--S---V--D-----S-EX--------X------KX---R------H--X----------Q-.R-..----T--------D-SLXX-A-N---K-E------XE---DL--X-- 129
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----K---S-----R-H--S---V--D-----S-E----------------K----R------H-------------Q-.R-..----T--------D-SL-R-A-N---K-E------AE---DL----- 129
SMM.US.x.PGM53 -----K------G-------YT--E-VL-----KVE----C---------S-------------L-------------Q-.R------------F--P-ESL-T-A-NS--K-E------TE---DL----- 131
SMM.US.x.SME543 -----K--------YR-H--S---V-VP-------E------------P---K----R------H-------------H-.R-..----T-T-PLP----SL-T---NR--K-E---K--TE--ADL----- 129
SMM.x.x.pE660.CG7G -----K--------CR-H--S---V-VP-------E----Y-------T---K----R------H-------------H-.R-..----T---PLP----SL-T-A-NR--K-E---K--TE--ADL----- 129
STM.US.89.STM_37_16 -----K---S--R--S-P---T---V-A--GL--QE----W-------E-C-K-F---------L--VT-----T--R--.R-..VK----TYPI-----SL-T-A-NS--K-EQ-KE--TE-EST----K- 129
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SMM.SL.SIVsmSL92A --QRGQE------------F--------Q---------N-R---KQ--Y-I----N---------A--SF--------S-T--DL-E----I--T-KPDKQ-P................................................................... 103
SMM.US.CFU212 -TDQ...------------F--------Q---------N-R---Y---H-I--------------VHS-----V---------DL-E---SA--T-QCAASNKGDH-N.............................................................. 105
SMM.US.D215 -RQQ.-E------------F--A-----QA-----R--N-R----Q--L-I------VS-LST--VA-----------S---TDL----ASV--D-RSSPDSP-DH--.............................................................. 107
SMM.US.FTq ---P..G-----R------F-----L--Q-T-------N-R----Q--L-I--------------A-S-I---VR--------QL-E--ASA-GD-QSVA-SP--H-T.............................................................. 106
SMM.US.G078 --LQ.GE-----R---------------KE----H---R-R----Q--L-I--------------VSS-----V----S----DL-E----V--T-R-S--NP-VH-A.............................................................. 107
SMM.US.G932 --SN.---G---R------F------C-Q---------R-R----Q----I--------------A-SAF----R--------DL-----SV----QSAA-NP-DH-N.............................................................. 107
SMM.US.M919 --SS.AG-----R------F------H-Q-T-------R-R----Q----I--------------A-S-I--------D-SL-N--N---SV----H-I--SP--H-N.............................................................. 107
SMM.US.M922 ---I.AG-----R------F--------Q---------R-R---KQ----I--------------V-S----------D-SL-H-----AS---T-L-S--S---R--.............................................................. 107
SMM.US.M923 --SN...-----R------F--------D----T----R-R---KQ----I--------------VN-----------G----EL-N--AS---P-K-AA-SP*-H-S.............................................................. 104
SMM.US.M926 --HI.AG-----R------F--------Q-S-------R-RK---Q----I--------------A-------V----S-SL-NL----ASV--T-H-I--SP--H--.............................................................. 107
SMM.US.M934 -NHI.AG-----R------F--------Q-A-------R-R----Q----I--------------I-S-----V----D-SL-N------GV--T-R-A--SP--H--.............................................................. 107
SMM.US.M935 ---I.AG-----R------F------C-Q---------R-R----Q----I-------H------V-S----------D-SL-H-----AS---T-L-S--S---R--.............................................................. 107
SMM.US.M940 --LQ.GEG----R---------------KE----H---R-R----Q--L-I--------T--A----S-----V----S----DL-E--AGV--T-R-SADNQ--H-A.............................................................. 107
SMM.US.M946 -NHI.AG-----R------F--------Q-A-------R-R----Q----I----------------S-----V----D-SL-N------SA--T-RGTS-SP--H--.............................................................. 107
SMM.US.M947 --SN...D----R------F------S-E---------R-R----Q----I-----------N--A-------V----R----EL-----SA--P-K-T--SP*-H-N.............................................................. 104
SMM.US.M949 --LQ.KE-----R---------------SE--------R-R----Q--L-I--V--------T--A-S-----V----S----DL-E--ASV--T-RGS-DT---H-A.............................................................. 107
SMM.US.M950 --HI.AG-----R------F------N-Q-T-------R-R----Q----I-------H---N--A-S----------D-SL-N-----ASV--T-R-T--SP--H--.............................................................. 107
SMM.US.M951 --LQ.GE-----R---------------KE--------R-R----Q--L-I--V---VS---A---SS---------------DL-E---SV--T-R-S--NP--H-T.............................................................. 107
SMM.US.M952 -NHI.AG-----R------F--------Q-T-------R-R----Q----I--------------I-S----------D-SL-N------SV--T--ST--SP--H--.............................................................. 107
SMM.US.SIVsmE660-FL10 --ST...------------F--------Q---------R-R----Q----I---------------------------G----DL-----S---P-N-VAKSP................................................................... 100
SMM.US.x.F236_H4 --ST...-----R------F--------Q---------R-R----Q----I--------------V------------G----EL-----SA--P-N-VAKSP*-H-N.............................................................. 104
SMM.US.x.H9 --SN...-----R------F-------XX---------R-R---XQ----I--X-----------A------------G----XL-N--ASA--P-K-AA-SP*-H-S.............................................................. 104
SMM.US.x.PBJ14_15 T-SN...G----R-----------S---D---------R-R----Q----I--------------V------------R----EL-N--ASA--P-K-AA-SP................................................................... 100
SMM.US.x.PBJA --SN...-----R---------------D---------R-R----Q----I--------------V------------R----EL-N--ASA--P-K-AA-SP................................................................... 100
SMM.US.x.PBJ_143 --SN...-----R--------------XX---------R-R---XQ----I--X-----------A------------G----XL-N--ASA--P-K-AA-SP*-H-S.............................................................. 104
SMM.US.x.PBJ_6P6 --SN...-----R---------------D---------R-R----Q----I--------------V------------R----EL-N--ASA--P-K-AA-SP................................................................... 100
SMM.US.x.PGM53 --SS.AG-----R------F--------Q---------R-R----Q----I--------------A-S-----V----D-SL-N------SV---...L--NP--R--.............................................................. 104
SMM.US.x.SME543 --ST...------------F--------Q---------R-R----Q----I-----------N---------------G----DL-----SA--T-K-AAKS-*-H-N.............................................................. 104
STM.US.89.STM_37_16 --DQ...-----------QF--------Q---------N-R----Q--N------N---------AS------V----G-S-QDL----P-L-KD-Q-TA-N.................................................................... 99
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Env start

* * * * * * *
V1

signal peptide end gp120 start

MAC.US.x.239 MGCLGNQLLIAILLLSVYGIYCT..LYVTVFYGVPAWRNATIPLFCATKNRDTWGTTQCLPDNGDYSEVALNVTESFDAWNNTVTEQAIEDVWQLFETSIKPCVKLSPLCITMRCNKSETDRWGLTKSITTTASTT..............STTASAKVDMVNETSSCIAQ 154
A.CI.88.UC2 -EPGR----AV---T-ACL---K..Q---------V----S---------------I------D--Q-IP-----A----D------------R------------T---VA-N--PVTGNNTNA-AKP-AARP-.................-NPSYLTII--S-T-VGA 151
A.DE.x.BEN -EPGR---FVV---T-ACLV--S..Q-------I---K--S---------------I------D--Q-II-----A------------V----H------------T---VA-N-SRVQGNTTTPNPRTSSSTTS................RPPTSAASII----N--EN 152
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -.DSR---IV----T-ACL---A..Q-------I---K--S-------R-------I------D--Q-IP-----A------------V----N-----V------T---VQ-E--STS-ESSNS-SEGS-.........................VPEIL---T---TN 142
A.GH.x.GH1 -.-GKSL-CV-S--A-A-LV---..Q---------V----S---------------I--K---D--Q-IT-----A----D-------V----S------------T---VA-S--STTNNTTTTGSTTG...........................MSEI----P.SYS 139
A.GM.87.D194 -EPGR----V----T-ACL---K..Q-------I------S---------------I------D--Q-IT-----A----D------------R------------T---VA-N--ITSGTTATPSPPN............................ITIID-N-T--GD 140
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -.SGKI---V-F--T-ACL----..K---------V-K--S---------------I------D--Q-IP-----A----D-I-----V----N------------T---V--N--A-TESAVAT-SPSG...........................P--I-D-DP--QL 140
A.GM.x.MCN13 -MGGR----V----T-TCL----..N-------I------S---------------I------D--Q-IT-----A----D------------N------------T---VA----NTDARNTTTPTTASPRT.....................IKP-TEIS-N----RA 147
A.GM.x.MCR35 -MGGR----V----A-TCL----..N-------I------S---------------I------DE-Q-IT-----A----D------------N------------T---VA----NTDARNTTTPTTASPRT.....................IKP-TEIS-N-T--RA 147
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -KGSK-------V-A-A-L-H-K..QF------I------S---------------I------D--Q-IT-----A------------V----N------------T---VA-N-TRNM-TWT-R-DTQN...........................ITII-D.T-HARA 140
A.GW.87.CAM2CG -ERGR---------A-ACL---R.QQ-----------K--S---------------I------D--Q-IP-----A----D--I---------N------------T---VA-K--I-TS-TTMIRTTTPS-.......................--EAPISDN-P--RT 146
A.GW.x.MDS -TRKMH--------T-ACL---KPQQ-------I------S---------------I------D--E-I------A----D-------V----S------------T---VA-N-SRLSDSASTRNTTTNA--A--TI...........RA--IAPRNTTIS-N-P--RA 159
A.IN.07.NNVA -TRERA---VV---T-TCL---K.QQ-------I---K--S----------------------D--Q-I------A----D-------V----N-----T------T---VA-E-KNR--GNATT-APT--PE.....................INETTEIS-NT--VRG 148
A.IN.95.CRIK_147 -AHE-T-----F--T-ACL---K..Q-------I---K--S-------R-------I------D--Q-IV---A-A----D------------N-----T------T---V-----T-T-TTTTAPT-TSAGST...................-TP-PI----NT--MHA 149
A.PT.x.ALI -MSSR----VT---A-ACLV--K..Q-----------K--S---------------I------D--Q-I------A----D-------V----R------------T----A-K-SNIS-ESTTTSP-PGS........................TLKPLI--SDP--KA 144
A.SN.85.ROD -M...---------A-ACLV---..Q---------T-K----------R-------I------D--Q-IT-----A-----------------H------------T---VA-K-SST-SSTGNN-T-KS-STT-................--PTDQEQEIS-DTP-ARA 149
B.CI.88.UC1 -AHTS-H-F-LL--I----FLGHKKN-------I-------V------T-------V---------T-ISV-I--A------------VD---S------------T---VA----NTG-NTTTKPITTPI-T....................TKPSENLL-D--P--KN 150
B.CI.x.20_56 -AHINSH---SL--I----CM-K..Q-------I-------V------A-------V-----S---T-ISV-I--A------------VD---N-----L------T---VA-N-STNN-RTNNT-A-T--GN.....................-TTPIV---AIP-VKA 147
B.CI.x.EHO -AHVN-Y--VTL--I-I--YMGK..NF------I---K--S-------R-------V------D--T-IQ--I--A----D----D--TK---S------------T---V--K---....T-SSASKE---S-A................SLR-STQTLL--D-K--QN 148
B.GH.86.D205_ALT -AYFSSR-P--L--IGIS-FV-K..Q-------I-------V--I---T-------V---------T-IR--I--A----D----Q--VD---R------------T---VA-N-S-T--NPGNASSTT--KPT..................-T-RGLKTI---DP--KN 150
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -AHINKY-FA-L--I-I--FMGE..DF------I---K---V----------I---V------D--D-I---I--A----D-------VA---N------------T---V--N-SNLN-TANTT-ANNI-A......................-KNIS-L-GND---RD 146
G.CI.92.Abt96 -AY--------TX---T--F---..K-------I------SV---------------------D----L------A----D-------V----N-----T------T----A-----T--NK----GTT-V-PA-V..............P--KMVTAEL--S--Q-LMY 154
AB.CM.03.03CM_510_03 -AYSSSC-P-TL----IC-FTXK..Q-X-----I---X--XX--X-----------I------D--Q-IT-----A----X------------R------------T-XXVA-N-TTT-ATPQNT-TRN............................TTIIEDNDP--SR 140
H2_01_AB.CI.90.7312A -.-GK-L-FV-S--A-A-L----..K---------V----S---------------I------D--Q-I------A------------V----S------------T---VA-S--STTATTTPPSTTNN--TT..................EPTTGGPEI---FP-MRT 149
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -.-GK-L-FV-S--A-ACL--S-.KK---------V----S-------Q-------V---------Q-I------A------------V----N------------T---VA-N-TN.A-SSTNI-RPXS-ID.....................NITTTEI-X-----QR 146
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -.-GK-L-F--S--T--SL--SA.KK---------V----S-------Q-------V------D--Q-I------A----D-------V----N------------T---VA-N-TN..-TKSNTNGNVNI........................TGTTLI----P--RN 142
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -.WGK-L-F--S--A-ACL--S-.KK---------V----S---------------I------D--Q-I------A------------V----N------------T---VA-N-TNTN-N......TTN-PT-S-....................GGGLI----P--RN 142
U.FR.96.12034 -A---------L-C-NACV----..Q-------I--------------N-------------------L------A------------V----S------------T----A---S-T--N-----GTAA--T-P.................AMQESSKVI---EP--RN 151
MAC.US.x.17EC1 -----------------------..----------V--------------------------------M-------------------------------------------------------------------..............------R------------- 154
MAC.US.x.17EFR -----------------------..----------V--------------------------------M-------------------------------------------------------------------..............------R------------- 154
MAC.US.x.1937 ------------X----X---X-..-------------------------------------------M----------------------------------------------------------------X-X..............------X--------X---- 154
MAC.US.x.2065 -----------------------..--------------------------------------X----M-----------X-------X--------------------------------------------X--..............-------------------- 154
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------..-------------------------------------------L-----------E-------------------------T---------------------S---TAAP...............KAM-E-IN-I-------VH 153
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------..Q----------------------E-------------------L-----------E----------------------------------------K------L----P-A...............P--AS-I----------TH 153
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------..Q------------------------------------------L-----------E-----------------------------------------------S--ITTAAP............T-APV-E-I------------ 156
MAC.US.x.80035 ------X----------------..-------------------------------------------M-----------------------------------X-------------------------------..............-------------------- 154
MAC.US.x.81035 -----------------------..Q------------------------------------------M-------------------------------------------------------------------..............---T--X------------- 154
MAC.US.x.85013 ----------------------X..X------------------------------------------X-------------------------------------------------------------------..............------E------------- 154
MAC.US.x.87082 -----------------------..-------------------------------------------M-------------------------------R-----------------------------------..............-------------------- 154
MAC.US.x.92050 -----------------------..-------------------------------------------M-------------------------------------------------------------------..............-------------------- 154
MAC.US.x.92077 -----------------------..-------------------------------------------M-------------------------------------------------------------------..............-------------------- 154
MAC.US.x.93057 -----------------------..Q------------------------------------------M------------------------------------------------X------------------..............PX----X---------X--- 154
MAC.US.x.93062 -----------------------..-------------------------------------------M-------------------------------------------------------------------..............-------------------- 154
MAC.US.x.95058 -------------------X---..-------------------------------------------M-------------------------------------------------------------------..............-------------X------ 154
MAC.US.x.95086 -----------------------..Q------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------..............------E------------- 154
MAC.US.x.95112 -----------------------..-------------------------------------------M-------------------------------------------------------------------..............-------------------- 154
MAC.US.x.96016 -----------------------..-------------------------------------------M------------------------------------------------------------XA-----..............------X------------- 154
MAC.US.x.96020 -----------------------..---------------------------------------------------------------------------------------------------------------..............-------------------- 154
MAC.US.x.96072 ---P---------X---------..Q------------------------------------------L-----------------------------------R----------------------------X--..............---T---------------X 154
MAC.US.x.96081 -----------------------..---------------------------------------------------------------------------------------------------------------..............-------------------- 154
MAC.US.x.96093 -----------------------..------X------------------------------------L-------------------------------------------------X-----------------..............-X----E------------- 154
MAC.US.x.96114 -----------------------..-------------------------------------------M-------------------------------------------------------------------..............-------------------- 154
MAC.US.x.96123 -----------------------..X---X--------------------------------------L------------------------------------------------X------------------..............-X-X---------------- 154
MAC.US.x.96135 -----------------------..-------------------------------------------M------------------------------------------------X------------------..............-X------------------ 154
MAC.US.x.97009 -----------------------..-------------------------------------------M-------------------------------------------------------------------..............-------------------- 154
MAC.US.x.97074 -----------------------..-------------------------------------------M---------------------------------------------------------X---------..............-------------------- 154
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------------------I..Q-------------------------------------D----L-----------E----------------------------------------K------S-------TT...........TTAKSVETR-I-----P-VVH 157
MAC.US.x.SMM142_patent ------------CSKCL.W-I-I..Q-------------------------------------D----L-----------E----------------------------------------K------S-------TT...........TTAKSVETR-I-----P-VVH 156
MAC.US.x.r80025 -----------------------..Q------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------..............------E------------- 154
MAC.US.x.r90131 -----------------------..-----------------------N-------------------M-------------------------------------------------------------------..............-------------------- 154
MNE.US.82.MNE_8 -------------F--A-----I..Q--------------------V-R--------------D----L---I-------E------------H------------T------K-------K------S----P-A..............IP-KAEAIKV---N-P--NH 154
MNE.US.x.MNE027 -------------F--A-----I..Q--------------------V-R--------------D----L---I-------E------------H------------T------K-------K------S----AP-T.............K--TTKEIEV---N-T-VNR 155
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -E---------V--R--C--W--..Q-------I------SV------------------------Q-IRM---------D------------N------------T----A-----T---K----GNT-AAPT--TTTTA.....VTATAV-TT-GG-II-D-TE--RN 163
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -A------------V-A------..Q-------------------------------------D----ISI----A----D------------N------------T----A-K---N--N-----RTS---P--................--ETNI--I-----P-MPN 152
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----------------ASE-F--..Q----------------------Q--------------D----L-I---------D------------N------------T----A-Q-DRN--R-----GGTA--TAA-TK...........A---LTVP-KEL-D--F-MTN 157
SMM.SL.92.SL92B -A-P-LH---D--F---L-TW-A..Q---I---I--------------Q-------V-----------L------A----D------------N------------T----A-K---N--------RAA---S-P-TTS.........PLTAASPSGEEI--D-M--TKN 159
SMM.US.04.G078 --------------V-A------..Q------------------------------V------D----L-I----A----D------------N------------T----A-K---TD--K----GTT---QK--TTGP......ASKAKSATPVA-EV-TDS-P-VRN 162
SMM.US.04.G932 --------------I-A-----I..Q---I-----------V---------------------D----L------Q-----------------N------------T----A------D-------GVS--KNP-IVA...........PTSRTA-LKPEL---DP--KN 157
SMM.US.04.M919 ----------------A------..Q-----------K-------------------------D----L-I----R-----------------N------------T------K---T---Q----GITP-LST--T............Q---TTNTTEVI--S---LKI 156
SMM.US.04.M922 ----------------A------..Q-----------K-------------------------D----L-I----R----D------------N------------T------K---T---K-----NV--ARNA-ATTPA....TTKTPA-VITVTPNV---NDT-VEN 164
SMM.US.04.M923 -----------L----AL----V..Q-----------K---V--------------------------L-I----A-----------------N------------T----A-----N--------RTTAS-TIQKSTT........STTP-IQAVAEKV--DSTP--KN 160
SMM.US.04.M926 ----------------A------..Q-----------K----------Q--------------D----L-I----R-----------------N------------T------K---T--------RHG--ATTP-TAA.........KST--EKVTNVE--D----VKN 159
SMM.US.04.M934 --------------I-A------..Q-----------K-------------------------D----L-I----R-----------------N------------T----A-----T---K----GTPSP-TAP.................-MQ-T-AEI-------KN 151
SMM.US.04.M935 ---------V------A------..Q-----------K-------------------------D----L-I----R-----------------N------------T------K---T--------GNT---TT-SS.............A-ATAVTPKI---SDP-V-N 155
SMM.US.04.M940 ---P-SR----L--V-A------..Q-------------------------------------D----L-I----A----D-------------------------T----A-K--RTQ-NK----RDTE-GNT-ATTPTTTPSPTTRNTTGNTTSRNEEIRANDT--RN 168
SMM.US.04.M946 --------------I-A------..Q-----------K-------------------------D----L-I----R----D------------N------------T----A-----T---K----RGPS--TPSSTV..........KTTAKTRVP--EL------VRN 158
SMM.US.04.M947 --W--------L----AL----V..Q---------------V---------------------D----L-I----A----D------------N------------T----A------D-------GTR--MKP--TEAS......TGTA-P-TPITAKVL--SDP--EF 162
SMM.US.04.M949 -----------L--V-A------..Q------------------------------V------D----L-I----A----D------------H------------T----A----GT--NK----GTAI--PTP-TS..........TTKNRTTTQDRDLEDN-T--RN 158
SMM.US.04.M950 ----------------A------..Q-------I-------V---------------------D----L-I----R-----------------N------------T----A-----TD--K----GTPS--TTAST.............T-A-TPAAVEL---D---KN 155
SMM.US.04.M951 -----------L--V-A------..Q------------------------------I------D----L-I----A----D-------------------------T----------T---K----ATT-PATTIA..............TSSLTTTPETLTGNET--RN 154
SMM.US.04.M952 --Y------T----I-A--T--A..Q-------I---K-------------------------D----L-I----R----D------------N------------T----A-----T-----R--GTPS--TAK-P.............T--PT-VAVEI------VRN 155
SMM.US.05.D215 --------------V-AC--W--..Q----------------------S-------------------MPI----A----D------------N---S--------T----A------D-------GVQA--PTAST.............---TTKAIET-TDN-A-VQN 155
SMM.US.06.FTq -----------S----ACS---K..K-------I-------V--------------V------D----L------A----E-------V----N--K---------T----A----RT--N-----GNSD--TV-P..............-AKTTTEKGEI-D-DP-FKG 154
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -----------L--V-ALE---V..Q-----------K--------T-R--------------D----L-ISI--A-----------------N------------T----A-----T--------RNAG--TT--TT..........TTAA-P-VAENVI--SNP--KN 158
SMM.US.86.CFU212 --------------V-A-----A..Q----------------------E--------------D----L-I----A-----------------N------------T----A-----A---K----GTAAPPTTK-LK...........TTS-TKPP-LE--D-EP-VKL 157
SMM.US.x.F236_H4 -----------L--V--LE-C-V..Q-----------K-------------------------D----L-I----A----D------------N------------T----A-----T--------GNAG--TTAIT............TTA-P-VAENVI--SNP--KN 156
SMM.US.x.H9 -----------LS-X-AS----V..Q---------------V------R-------------------L-I----A----D------------N------------T------------XX-----GXPAP-TTQ-S............TTPPSPIIAKV--DSDP--RS 156
SMM.US.x.PBJ14_15 -----------L----AS----V..Q-------I-------V--------------------------L-I----A----D------------N------------T-------------------GTPAP-TTQ-TTTQ.......ASTTP-SPITAKV--DSDP--KI 161
SMM.US.x.PBJA -----------L----AS----V..Q-------I-------V--------------------------L-I----A----D------------N------------T-------------------GTPAP-TTQ-TTTQ.......ASTTP-SPITAKV--DSDP--KI 161
SMM.US.x.PBJ_143 -----------L--X-AS----V..Q-------I-------V------R-------------------L-I----A----D------------N------------T------------XX-----GXPAP-TTQ-TTTQ.......ASTTP-SPITAKV--DSDP--RS 161
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----------L----AS----V..Q-------I-------V--------------------------L-I----A----D------------N------------T-------------------GTPAP-TTQ-TTTQ.......ASTTP-SPITAKV--DSDP--KI 161
SMM.US.x.PGM53 ----------------A------..Q-----------K-------------------------D----L-I----R-----------------N------------T----------T---------NEIP-TT--TTT.........KSPKAEAITAKVI--SDP--SN 159
SMM.US.x.SME543 -----------L--V--LE-C-V..Q-----------K----------R--------------D----L-V-I--A-----------------N------------T----A-----T--------GRAE--TTAKST..........TST--TTVTPKVI--GD---KN 158
SMM.x.x.pE660.CG7G -----------L--V-ALE---I..Q-----------K-------------------------D----L-I-I--A-----------------N------------T----A-----T--------RNAG--TTS-TT...........TAA-P-VAENVI--SNP--KN 157
STM.US.89.STM_37_16 -A-P------------ACLT---..Q------------------------------------------L-I----A----D------------N------------T----A-----N---K----GKTV--VTP-..............AAA-AT-PEL-------VSN 154
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MAC.US.x.239 DNCT.GLEQEQMISCKFNMTGLKRDKKKEYNETWYSADLVCEQGNN.......TGNESRCYMNHCNTSVIQESCDKHYWDAIRFRYCAPPGYALLRCNDTNYSGFMPKCSKVVVSSCTRMMETQTSTWFGFNGTRAENRTYIYWHGR.DNRTIISLNKYYNLTMKCRRPG 315
A.CI.88.UC2 ----.--GD-G-VN--------EQ--I-G-TD----D-V--DST-K.......--TNTT---R-------K---------SMK----T-----------------A-N-P---AA--------------------------------.----------H-----H-K--- 312
A.DE.x.BEN NT-A.--GY-E-MQ-E---K--EQ---RR-KD---LE-V--DNT...........TAGT---R-----I-K----------M---------F-------------E---T---AA--------------------------------.----------------R-K--- 309
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG NS-S.D-GS-EVVD-R------QL--PQQ-S-----K-V--DTT-.........-TSRK-----------T----------M---------LC------------E---P---AAT-------------------------------.---------TH-----H-K--- 301
A.GH.x.GH1 ----.--GK-EIVN-Q-Y----E-----Q-------K-V---SN-T.......KDGKN------------T-----------K----------------------E-------A-T-------------------------------.--------------SIH-K--- 300
A.GM.87.D194 N---.--GK-EVVE-E------EQ---RK--DA---R-V--DKT..........NGTGT---R-------K----------MK--------F-------------E-------AA-------------------------------K.----------------H-K--- 298
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 N--S.--RE-D-VE-Q------EL----Q-S-----K-V---SD-........STDRK------------T----------M---------FV------------E-N-----A-T--------P---L------------------.---------------IL----E 300
A.GM.x.MCN13 N--S.--GE-EVVN-Q------E-----Q-S-----K-V---GN..........-TTDT-----------T----------M---------F-------------A-N-----AAT------------------------F------.---------------IH-K--- 305
A.GM.x.MCR35 N--S.--GK-EVVN-Q------E-----Q---A---K-V---GN..........-TT-T-----------T----------M---------F-------------A-N-----AAT------------------------F------.---------------IH-K--- 305
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ----.--KE-E--D-Q-S----E---R-Q-T-A---K-V--DNNT.........SSQ-K-----------T----------M---------F-------------A-N-----AAT------------------------------K.---------NF-----H-K--- 299
A.GW.87.CAM2CG N--S.---E-KIVK-H------E-----Q-------S-V--DNSTD......Q-T--TT-----------T----------M---------F-I------K----A-N-----A-T------------------------------K.----------H---S-Y----- 308
A.GW.x.MDS ---S.---E-E-VK-Q------QI----Q-------S-V--GEM--.......-T-Q-----S-------K---------TM---------F-------------Q-N-----A-T------------------------------K.---------AS---SLH-K--- 320
A.IN.07.NNVA ---S.--RE-EIVI-Q------I---P-R-------S-V---PDST......TSTRNNSSSGQ-MR-WYMRD--------DM-----------------------E-N-T---AA------------------------------S-.----------H---SIY-K--- 310
A.IN.95.CRIK_147 N--S.--GE-EVVN-E------V---P-T-------R-VD--PDS........-T-SRK-----------T---------D------------------------A-N-----A-T-------------------------L---SK.SD------------SIH-K--- 309
A.PT.x.ALI ---PR--GD-E-VN-R------Q---P-Q-------K-V---PF-T.......-T-QT------------T--------------------------D-I-----A-N-----AAT-------------------------------.----------H-----H-K--- 306
A.SN.85.ROD ---S.--GE-ET-N-Q------E-----Q-------K-V---TN-........ST-QTQ-----------T----------------------------------A-N-----A-T-------------------------------.--------------SLH-K--- 309
B.CI.88.UC1 -T-P.-IGL-NTVD-Y------R--E--Q-KD---EK--E-NGN..........STSTI---RT----------------SL-----------------------------------------------------T-----M---SK.----------------H----- 308
B.CI.x.20_56 N--S.-IGL-DVVN-T------RQ-ER-Q--D---RR--E--..............GT----RT----------------SL-----------I------------HN---------------------------------M-----.---------R------H----- 301
B.CI.x.EHO -S-A.-IGL-E--D-Q-K-------ES-Q-KD---KQ-----K-T........RS---K--IKT----I-----------SL---------F--------K------N-------LY.----------------------------K.---------S------H-K--- 307
B.GH.86.D205_ALT -S--.--GE-EIMQ-N-S----R--EL-Q-KD----E--E-NNTR.........KYT----IRT---TI-----------SL---------FF--------------N-----A----------S--------------------EK.---------T----SIH-K--- 309
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ----.-I-F-N-VT-R-------V-EP-T--D---AE-VQ-N..............G---HIKT----I-----------QL---------F-FM----S-------N--------------------------------------K.S---V-----K----IH----- 300
G.CI.92.Abt96 ----.-IQS-S-VG-----------QR---------Q--QX--S-K.......SE-------R----------------------------F-------------A-N-------T-------------------------------.---------------IX----- 315
AB.CM.03.03CM_510_03 N---.---N-E-VT-N-S----EQ----R-------Q-V--DKN-S......SETLNKT---R-------K---------TM-----T-----------------Q-N-----AA----I---------------------------.----------------H-K--- 302
H2_01_AB.CI.90.7312A ----.--GE-E-VD-Q------E---T-Q-S-----K-V---SN-A.......SDGRD------------T--------------------F---------------N---------------------------------M---SK.---------------IH-K--- 310
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -S--.--GE-E-VQ-Q-D-I--E-----R-------K-V--GEA-.........--I-------------T--------------------F--------E----T-N---------------------------------------.----------------H-K--- 305
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -S--.--GE-GIVQ-Q-D----E-----R-------K-V---TN-G.......-NRTD----K-------T--------------------F--------D----KSN---------------------------------------.----------------H-K--- 303
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -S--.--GE-GIVQ-Q-D----Q-----R-------K-V---TN-G.......-NGTN------------T--------------------F-M-------------N---------------------------------------.----V----S------H-K--- 303
U.FR.96.12034 NS-S.-----PLV--R-----------Q--K-----H-I----NT........SES--K------------------------------------------------N-------T----RG-------------S-----------.----------------Y----- 311
MAC.US.x.17EC1 ---A.-----------------N-----------------------.......-----------------K----------------------------------------------------------------------------.---------------I------ 315
MAC.US.x.17EFR ---A.-----------------N-----------------------.......-----------------K----------------------------------------------------------------------------.---------------I------ 315
MAC.US.x.1937 ----.-----------------------------------------.......--------------------------------------X-------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.2065 ----.-------X---------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.------------------X--- 315
MAC.US.x.251_1A11 ----.--------G-------------------------------S.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------I------ 314
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----.--------G------------T---------T--------S.......-D-------------I-----------T------------------------------------------------------------------.---------------------- 314
MAC.US.x.251_BK28 N---.------------T--------T---------T--------S.......-D-------------------------T------------------------------------------------------------------.---------------------- 317
MAC.US.x.80035 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.81035 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.85013 ----.-------------------------------X---------.......-D-------------------------X------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.87082 ----.-----------------X-----------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.92050 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.----------X----X------ 315
MAC.US.x.92077 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.93057 ----.-------------------X-X-------------------.......--X---------------------------------------------------X---------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.93062 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.95058 ----.-------------------------------X---------.......-X----------------------------------------------------NX--------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.95086 ----.-------------------------------X---------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.95112 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.96016 ----.----------------------X------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.96020 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.96072 ----.----------------------X------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.96081 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.96093 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.96114 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.96123 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.----------H----------- 315
MAC.US.x.96135 ----.-----------------------------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.----------H----------- 315
MAC.US.x.97009 ---A.-------------------X--------------X------.......--------X--------------------------------------------------------------X----------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.97074 ----.---------------------------X-------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----.-----P----------------------------------S.......-------------------C---D------C-----------------------N---------------------R-----------------.----------H----------- 318
MAC.US.x.SMM142_patent ----.-----P----------------------------------S.......-------------------C---D------C-----------------------N---------------------R-----------------.----------H----------- 317
MAC.US.x.r80025 ----.-------------------------------X---------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MAC.US.x.r90131 ----.-------------------X---------------------.......----------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------- 315
MNE.US.82.MNE_8 ----.-----P---------------RR-----------------S.......-E----------------------------------------------------N-------------------------------------SK.---------------------- 315
MNE.US.x.MNE027 ----.-----P----------------R-----------------S.......-ED--------------------------------------------K------N-------------------------------------SK.-----------N---------- 316
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -S-P.---P-PL-G----------------------Q-----RNG........N-S-------------------------------------------------E-N-T-----T-------------------------------.----------------R----- 323
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 N--S.---E-P--G-R--------------------R------N-........NE-------S------------------------------------------A-N---------------------------------------.---------------IR----- 312
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -T-P.-I---P--G---S----R-----Q------AR-I---ED-........QTGN-----R-----I------------V-----------------------A-N---------------------------------------.S---------T-G-ELH----- 317
SMM.SL.92.SL92B N--S.-I---P--G-Q---------Q-RQ-------R-------G.........NES--------------------------Y---------------------A-N--------------------------------------G.S--------------I------ 318
SMM.US.04.G078 NS--.D----P-------------------------R------KS........N-S--N---H------------------------------------S-----A-N---------------------------------------.----------F----IR----- 322
SMM.US.04.G932 ----.D--E-P-V---------R--RR---------T-----AN--.......-A--------------------------------------------S-------N--------------------------------------K.S-N------------------- 318
SMM.US.04.M919 ----.--G----V---------TV------------T--I---TTETNETNKNGS-K-N----------------------------------------------A-N---------------------------------------.S---------H-----R----- 324
SMM.US.04.M922 N--P.-------VN-----S----------------R--I---NT........D----N----------------------------------------S-----S-N---------------------------------------.SD-V-----------IR----- 324
SMM.US.04.M923 -S-I.-----P-V--Q--------------------R------N-T.......DSKT------------------------------------------S-----A-N--------------------------------------K.S---------F-----R----- 321
SMM.US.04.M926 N---.-----P----R-----------------------------AN.....K-S---N-----------------------------------------S------N--------------------------------------K.S--------------IR----- 322
SMM.US.04.M934 -S--.-I---P-V-------------R---------T------NS........-----------------------------------------------------SN---------------------------------------QND-V------------R----- 312
SMM.US.04.M935 N---.-----P-V-----------------------R-----PDA........K----N----------------------------------------SD----S-N--------------------------------------S.S--------------IR----- 315
SMM.US.04.M940 ----.-I-----VQ-Q------Q-------------S-----RNA........-EGK---------------------------------------------T--E-----------------------------------------.----------F----IR----- 328
SMM.US.04.M946 ----.-I---P-V-------------R---------T-----RNGEN.....G-ED--------------------------------------------------TN--------------------------------------KS-D-I------------R----- 322
SMM.US.04.M947 N---.D----P-------------------------R-I----N-........NES--K----------------------------------------S-----A-N--------------------------------------K.S---------H-R--------- 322
SMM.US.04.M949 -T-A.-I---P-VQ---------------------A-------NV........-N--------------------------L--------------------T--E-R---------------------------------------.---------------IR----- 318
SMM.US.04.M950 ----.-I---P-V-----------------------T------N-GE....NS-A----------------------------------------------------N--------------------------------------T.S--------------IA----- 319
SMM.US.04.M951 -S-K.-----P-VQ--------R----R-----------------A.......-D---------------------------------------------K-T--E-----------------------------------------.----------------R----- 315
SMM.US.04.M952 ----.-----P-V-------------R---------T------N-G.......-A----------------------------------------------------N---------------------------------------.---------------I------ 316
SMM.US.05.D215 NS-P.-I---P-V--R---S------T---------R-I-----AE.......NDT--------------R----------V-----------------------A-N--------------------------------------K.S--------------IR----- 316
SMM.US.06.FTq N---.-IGS-ELV-----------------------R-----RDG-......EIA--------------------------------------------------A-N---------------------------------------.---------------I------ 316
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 NS-A.-----P--G------------RI--------R--I---SA........NES--K---H------------------------------------S-----A-N--------------------------------------K.S---------------R----- 318
SMM.US.86.CFU212 N---.---P-P--G----------GR----------S-------G-.......NT--------------------------------------------S-------N--------------------------------------H.R-S------S-----IR----- 318
SMM.US.x.F236_H4 NS-A.-----P--G--------N-------------R--I---SA........NES--K---H------------------------------------S--L--A-N--------------------------------------K.S---------------R----E 316
SMM.US.x.H9 N---.-----P-V--------------R--------R------NS-......GNETD-K------------------------X---------------------A-N-T-----------------------------------X-.S----------X----R----- 318
SMM.US.x.PBJ14_15 N---.-----P-V--------------R--------R------NS........NETD-K----------------------------------------S-----A-N-T-------------------------------------.S---------------R----- 321
SMM.US.x.PBJA N---.-----P-V--------------R--------R------NS........NETD-K----------------------------------------S-----A-N-T-------------------------------------.S---------------R----- 321
SMM.US.x.PBJ_143 N---.-----P-V--------------R--------R------NS-......ENETD-K------------------------X---------------------A-N-T-----------------------------------X-.S----------X----R----- 323
SMM.US.x.PBJ_6P6 N---.-----P-V--------------R--------R------NS........NETD-K----------------------------------------S-----A-N-T-------------------------------------.S---------------R----- 321
SMM.US.x.PGM53 N---.-----P-V--R-------K------------R-I----STT.......SR---K----------------------------------------------A-N-------------------------------------S-.S--------------IR----- 320
SMM.US.x.SME543 NS-A.-----P--G-------------I--------R--I---PA........N-S--K---Q------------------------------------S-----A----------------------------------------N.S--------------------- 318
SMM.x.x.pE660.CG7G NS-A.-----P--G------------RI--------R--I---SA........NES--K---H------------------------------------S-----A-N--------------------------------------K.S---------------R----- 317
STM.US.89.STM_37_16 N---.---E-SLVG-------------R--------S--I---NV........--E------R------------------L--------------------T--A-N---------------------------------------.----------------S----- 314
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MAC.US.x.239 NKTVLPVTIMSGLVFHS..QP.INDRPKQAWCWFGGKWKDAIKEVKQTIVKHPRYT...G.TNNTDKINLT.APG.GGDPEVTFMWTNCRGEFLYCKMNWFLNWVEDRNTANQKP.....KEQHKRNYVPCHIRQIINTWHKVGKNVYLPPREGDLTCNSTVTSLIANID 471
A.CI.88.UC2 ----V-I-L---HR---..-AV--KK-R------K-N--G-MQ-----LAG----K...-.--D-S---FV.K--V-S-----Y---------F--N-T-------N-TSQK............Q---A---------------QY--------E---------I----- 463
A.DE.x.BEN ------I-L--------..--.--T--R----R---R-RE-MQ-----L-Q----K...-.I-D-G---F-.K--A-S----A-------------N-T--------K-QT.............R---..---K--------------------E-A-E-----I----- 456
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --S---I-LR--R----..R-I--E-----------D--K-MQ-----L------R...-.--D-Q---F-.Q--K-S-A--VY------------N-TR----I-N-AHP.............Q---A------------R--Q-I-------E-V-------I----- 451
A.GH.x.GH1 ----V-I-L--------..--.--T--R------K---RE-MQ-----LI-----K...-.--D-KN--F-.K--R-S----AY------------N-T-------N-PNQT............QH--A-------------------------Q---------I----- 450
A.GM.87.D194 ----V-I-L---RR---..R-VY-KK-G------Q-N-IE-MR-----LA-----G...-.--D-G---F-.K--I-S-----Y------------N-T-------NKTNQT............HG--A---------------T---------E---------I----- 449
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----V-I-L---RR---..-KI--KK-R----R-K-E-RE-MQ-----L------K...-.--D-N---F-.--EKDS----AY------------N-T-------NKTGQ.............QH-------E--------------------E-S-E-----I----- 450
A.GM.x.MCN13 ----V-I-L----R---..--V--K--R------K-E--G-MQ---E-LA-----K...-.--E-KN--F-.---K-S----AY------------N-T-----I-NKTHR...............----------------------------E---------I----- 453
A.GM.x.MCR35 ----V-I-L----R---..--V--K--R------K-E--G-MQ---E-LA-----K...-.--E-KN--F-.---K-S----AY------------N-T-----I-NKTHR...............-------K--------------------E---------I----- 453
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ------I-F---FK---..--V--KK-R------E-Q--E-MQ---E-LA-----K...-NRSR-EN-KFK.---R-S-----Y--------S---N-T-------N-TGQK............Q---A--R---------R----L-------E---------I----- 451
A.GW.87.CAM2CG ----V-I-L---QR---..R-I--K--R------K-N-TE-MQ-----LAE----K...-.-K-ITD-TFK.--ER-S-----Y--S------F--N-T-------NKPNTT............----A-------------------------E---------I----- 459
A.GW.x.MDS ----V-I-L--------..--.--R--R------K-N-RR-MQ---E--I-----K...-.-S-ITN-TF-.---K-S----AY------------N-T-------N-TDKP............WH-------K----------R---------E-V-------I----- 470
A.IN.07.NNVA ----V-I-H-P------..--.--T--R------K-R--E-MQ------AE----R...-.--I-E--KF-.---K-S----AY------------N-T-----I-N-TNET............-H-------K--------A-RH--------E---D-----I----E 460
A.IN.95.CRIK_147 ----T-I-L---YK---..R-V--T---------K-R----MQ---K-VAE---.A...V.-KDPKN-TFA.---K-S----EY------------D-T---D-I-N-P-RK...........AW--------------------H--------E---------I----- 460
A.PT.x.ALI ----V-I-L----I---..--.--K--R------K-E-RK-MQ---E-L------K...-.--D-NQ--F-.K--R-S-A--VY----------H-N-T-------NKTGQE............QH--A----K----I---A-----------E--------------- 456
A.SN.85.ROD --I-KQIML---H----HY--.--K--R------K------MQ---E-LA-----R...-.--D-RN-SFA.---K-S----AY------------N-T-----I-NKTHR...............--A----K----------R---------E-S-------I----- 458
B.CI.88.UC1 ----I-I------N---..--.L-T--R------K-N-IE--R---E--I-----K...-.----ER-R-V.G-SA-S----RH---------F--N-T-------N-TGTT............QK---T---K--V--------Y--------T-S---S--------- 458
B.CI.x.20_56 ------I-----RR---..R-V--E--R------E-N-TE-MR---E-VM------...-.IK-IT----V.G-SA-S---ARY---------F--N-T-------GK-GTK.............-----------V--------Y--------L-S-------I----E 451
B.CI.x.EHO --M-V-IRTV--IL---..--.--K---------K-N-TE--Q---E--KN----S...-.-T-ISQ-R-A.EHARSS----RY------------N-TF------N-TGL.............----AS------V-----I-R---------E-S------------- 456
B.GH.86.D205_ALT ----V-IRTV---L---..--.--K--R------K-N-TE------R--I-----K...-GAK-ITSVK-VSEH-K-S---T-Y------------N-T-------NKTNTT............R---A-----------------I-------E-S------------N 461
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ----V--------I---..--.--Q--R--------N-TQ------E--A------...-.--D-A--K-A.EHSQ-S----RY------------N-T-------N-TGI.............-K---------V------------------H---------I----- 449
G.CI.92.Abt96 ------I----------..--.--E--R-----------E-MQ---E-V----S-K...-.--D-KX-TF-.T--E-S----K---------------T-----I----MTLL--.....Q-RQR--------------------------------------------E 472
AB.CM.03.03CM_510_03 ----V-I-L-P------..--.--R--R------R-N-TE-M------L------K...-.--D-T---F-.K--E-S----AY------------N-T-------N-TGT.............QH--A----K--------------------E---------I----- 451
H2_01_AB.CI.90.7312A ----V-I-L--------..--.--K--R------K-E-RE-MQ-----LI-----K...-.--D-RN-TF-.K--T-S----AY------------N-T-------N-TGQT............QH--A----K--------------------Q--------------- 460
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ----V-I-L--------..--.--E--R------E---RE-MQ-----LI-----K...-.L-E-S---F-.K--X-S----AY-----X------N-T-------N-PNQT............Q---A----K--------------------Q---------I----- 455
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ------I-LS--RR---..--I--TK-R----R-R-R-RE-MQ------IE-----...-.-K-IS---F-.R--E-S----K-------------N-A-------N--Q-.............QL--A----S----------M---------E---------I----- 453
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ----V-I-L--------..--.--N--R------K---XE-MQ-----LI-----N...-.NKDIX---F-.K--T-S----AY------------N-T-----X-N-TGQ.............QH--A----K--------------------E---------I----- 452
U.FR.96.12034 -----------------..-A.--NN----------N--G--Q---E--AN----H...-.-K-ISQ---A.E-A.---S--K---------------T-------N-SMEG-TS.....R-R------------V--------R-------------------M----- 467
MAC.US.x.17EC1 -----------------..-R.-----R----------------------------...-.----------.--R.---------------------------------------.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.17EFR -----------------..-R.-----R----------------------------...-.----------.--R.---------------------------------------.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.1937 ------------X----..--.----------R-X-E-------------------...-.----------.---.----------------------------------T----#....--XXXXX------------------------------------------- 471
MAC.US.x.2065 -----------------..--.----------------------------------...-.--X-------.--X.----------------------------------T----.....---X---------------------------------------------- 471
MAC.US.x.251_1A11 -----------Q-----..--.------------R---------------------...-.----------.---.---------------------------------------.....--------------------------------------I----------- 470
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------..--.--------------N-------M-----------...-.----------.--R.--------------------------------DVT--R-.....--R-R--------------------------------------------- 470
MAC.US.x.251_BK28 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.--------------------------------DVTT-R-.....--R-R--------------------------------------------- 473
MAC.US.x.80035 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.--------------------------------------X.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.81035 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.--------------------------------------X.....XXX-X--------------------------------------------- 471
MAC.US.x.85013 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.----------------------------------T----.....T------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.87082 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.--R.---------------------------------------.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.92050 -----------------..--.-X-X-X----------------------X-----...-.----------.--X.---------------------------------------.....--X----------------------------------------------- 471
MAC.US.x.92077 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.---------------------------------------.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.93057 -----------------..--.--------------X-------------------...-.--D-------.---.----------------------------------T---X.....X------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.93062 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.--------------------------------PKEQ...........----------------------------------------------- 465
MAC.US.x.95058 -----------------..--.----------R-E-X-------------------...-.----------.---.---------------------------------------.....TXR----------------------------------------------- 471
MAC.US.x.95086 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.----------------------------------T---X.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.95112 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.---------------------------------------.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.96016 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.----------------------------------T-HXT.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.96020 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.---------------------------------------.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.96072 -----------------..--.--------------E-------------------...-.--D-------.---.----------------------------------T---X.....------------------------R------------------------- 471
MAC.US.x.96081 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.---------------------------------------.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.96093 -----------------..--.--E-------R---E--E----------------...-.--D-------.---.---------------------------------XT---S.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.96114 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.----------------------------------XHH--.....-X------------------------------------------------ 471
MAC.US.x.96123 -----------------..--.--------------X--X----------------...-.----------.---.----------------------------------T---S.....-------X------------------------------------------ 471
MAC.US.x.96135 -----------------..--.--------------X--X----------------...-.----------.---.----------------------------------T---S.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.97009 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.X-N------------------------------------.....----------------------------------X--------------- 471
MAC.US.x.97074 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.--------------------------------------.......RKN---------------------------------------------- 469
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------A-----..--.V-E-------R---N--E----------------...-.----------.--R.--------------------------------SLTT---.....--R----------------------------------------------N 474
MAC.US.x.SMM142_patent -----------A-----..--.V-E-------R---N--E----------------...-.----------.--R.--------------------------------SLTT---.....--R----------------------------------------------N 473
MAC.US.x.r80025 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.----------------------------------T---X.....-------------------------------------------------- 471
MAC.US.x.r90131 -----------------..--.----------------------------------...-.----------.---.X-N------------------------------------.....-------------------------------------------------- 471
MNE.US.82.MNE_8 -----------------..--.----------R-E-N--E----------------...-.----------.---.-------------------------------K-LTGTTQK...PQ-R---------------------R------------------------- 473
MNE.US.x.MNE027 -----------------..--.--E-------R-E-N--E----------------...-.----------.--R.-------------------------------K-LTGTTQK...PQ------------------------------------------------- 474
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -----------------..--.--E--------------E-L----E-L------K...-G--D-R---F-.E--RKS----A---------------T-------E--MTE-N-.....E-KKRH--A----------------------------------------N 481
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -----------------..--.--E-----------S-RK--Q---E-L-------...-.--D-N-----.---.--------------------------------D-NHARWTSQTS--RK-K---------V-----R---------------------------- 473
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -----------------..--.--E---------K-E--K--R---E---Q-----...-.--R-E--Y--.---.---------------------------------LTLPRWKNQKPE-KA-----------V-----R--------------Q----------D-- 478
SMM.SL.92.SL92B -----------------..--.--E--R----------RE-MQ---K---------...-.--D-R-----.---.----------------------------------SSPRWTTQTK---------------------R---------------------------- 479
SMM.US.04.G078 -----------------..--.--E-----------S--K--Q---E---------...-.--D-E-----.--R.---------------------------------EKGSIWEQQNK---K---------------------------------------------- 483
SMM.US.04.G932 -----------------..--.--E-------R---D-RG-M----E--I------...-.--E-KN-T--.P--.------------------------W-----NFGNTDPRWKQQNSR-K------------V-----R------------N-E----------E-E 479
SMM.US.04.M919 -----------------..--.--E---------K-N-TE------E---------...-.--D-KQ----.---.-----------------------------D---ETGSRWMQQTQ--RK-------------------------------------------E-K 485
SMM.US.04.M922 ------I----------..--.--E-----------S--Q--Q---E--------N...-.--DIK-----.---.--------------------------------DIKGSRWKQQNV--RK-----------V---------H---------------------E-E 485
SMM.US.04.M923 -----------------..--.--E-------R---D--G--R---D-L-------...-.--E-K-----.--R.-------------------------------IDITKDRWTRQNP--R--------------------------------------------E-- 482
SMM.US.04.M926 -----------------..--.--E--R----R---S--K--Q---E---------...-.----K-----.---.---------------------------------ISHPRWTQQKKR-RE-----------V-----R----------------------I--D-- 483
SMM.US.04.M934 -----------------..--.--E--R--------S--G------E-L-N----N.ES-.-KDISQV---.---.---------------------------------ETG-RWTDQKS--RK---------------------------------------------N 475
SMM.US.04.M935 -----------------..--.--E--R-----------Q--Q---E--------K...-G--D-K-----.---.----------------------------------SAPRWKQQKK--RE-----------V-----R-------------------------E-- 477
SMM.US.04.M940 -----------------..--.--E--R--------E--G------E-LI-----NNKT-.--K-EE-Y--.---.----------------------------------SHPRWTQQKK--------------------------------S-N-E------------- 492
SMM.US.04.M946 -----------------..--.--E--R--------S--G------E-L-N----Q...-.-K-ISQV---.---.---------------------------------ETSLRWLKQNP--RK---------------------------------------------E 483
SMM.US.04.M947 -----------------..--.--E--R----R-E---RE--Q---E-L-------...-.-------Y--.S--.-------------------------------TKGYRWSSQN..K-DK------------V-----R----------------T-N------E-- 481
SMM.US.04.M949 -----------------..--.--E-------L-R-D--K--Q---E-L-------...-.--D-KR----.---.----------------------------------SS--K.....R--L-K---------V----------------S-N-E-------I----- 474
SMM.US.04.M950 -----------------..--.--E--R----R------E------E--------K...-.-REIKN----.---.---------------------------------QTHSRWKQQKP--RQ-K-----------------------------------------D-- 480
SMM.US.04.M951 -----------------..--.--E--R------R-D--G--Q---E-L-R----D...-.--E-KN----.---.---------------------------------LTHL-KHGAKL--L-----------------------------S-N-E-T-N---I----E 476
SMM.US.04.M952 -----------------..--.--E--R--------S-RK--E---E-L------H...-.--D-R--Y--.---.--------------------------------YKNSSRWKQQKAR-KE----------------------------------T-N--------- 477
SMM.US.05.D215 ------I---------A..--.--E--R-----------Q------E-L-------...-.--D-S--K--.K--.------------------------------E--ATEMNARNKNNR-KK-H---------------R----------------------I--E-- 477
SMM.US.06.FTq ----M------------..--.-----R-----------S-MQ-----L-------...-.--D-KN--F-.E--KTS----A---------------T----------MSS-NK.....A--KR-----------------------------E--------------Y 473
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -----------------..--.--E-----------S--E--Q---E-L-------...-.--D-K-----.--A.--------------------------------DQKSSRWRQQNTR-RQ-K-----------------------------------------E-- 479
SMM.US.86.CFU212 -----------------..--.--E--R-----------S------E-L-------...-.--D-S-----.---.---------------------------------RTQMEARNNND--RR-----------V-----R-------------------------E-- 479
SMM.US.x.F236_H4 -----------------..--.--E---------E-S--K--Q---E-L-------...-.--D-R-----.--A.--------------------------------DQKGGRWKQQNR---Q-K-----------------------------------------E-- 477
SMM.US.x.H9 -----------------..--.--E-----------E--E--R---XXL------K...-.--XXXQ-K--.---.------------------------------XIKNGSRWTSQ.NQ--RYQK-------X-------------X-------------------E-- 478
SMM.US.x.PBJ14_15 -----------------..--.--E--------------K--Q---E-L-------...-.--K-EQ-K--.---.-------------------------------IQNGSRWTSQ.NQ--RQR------------------------------------------E-- 481
SMM.US.x.PBJA -----------------..--.--E-----------E--K--Q---E-L-------...-.--K-EQ-K--.---.------------------------------NIQNGSRWTSQ.NQ--RQR------------------------------------------E-- 481
SMM.US.x.PBJ_143 -----------------..--.--E-----------E--E--R---XXL------K...-.--XXXQ-K--.---.------------------------------XIKNGSRWTSQ.NQ--RYQK-------X-------------X-------------------E-- 483
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----------------..--.--E-----------E--K--Q---E-L-------...-.--K-EQ-K--.---.-------------------------------IQNGSRWTSQ.NQ--RQR------------------------------------------E-- 481
SMM.US.x.PGM53 -------------I---..--.--E-----------S-RE--Q---E---------...-.--E-K-----.---.----------------------------------SGSLWTQQTKADEK-----------------R-------------------------D-- 481
SMM.US.x.SME543 -----------------..--.--E-------R---N-SE--Q---E-L-------...-.--D-R-----.--A.--------------------------------DQNSNRWKQQKKP--Q-------------------------------------------E-- 479
SMM.x.x.pE660.CG7G -----------------..--.--E-----------S--E--Q---E-L-------...-.--D-K-----.--A.--------------------------------DQKSSRWRQQNTR-RQ-K-----------------------------------------E-- 478
STM.US.89.STM_37_16 -----------------..--.--E-----------E-RG------E-L-------...-.--D-A--RIV.---.----------------------------I-N-S-SEMRDWNKNK---Q-----------V----------------Q-----------I----- 475
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V5 gp120 end gp41 start
*MAC.US.x.239 W...IDGNQTNITMSAEVAELYRLELGDYKLVEITPIGLAPTDVKRYTTGG..TSRNKRGVFVLGFLGFLATAGSAMGAASLTLTAQSRTLL.AGIVQQQQQLLDVVKRQQELLRLTVWGTKNLQTRVTAIEKYLKDQAQLNAWGCAFRQVCHTTVPW....PNASLTPK 631

A.CI.88.UC2 T....--------F-----------------I------F---SE---SSA...PA----------L------------------S-------.------------I-------------------A----------------S---T-----------....V-D----R 621
A.DE.x.BEN I..DKNRTH----F-----------------I------F----QR--SST...PV------------------------R----S-------.-------------------M------------A----------H-----S---------------....V-D--S-D 616
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG M....FD---S--F------------------------F---SE---SSA...PQ----------V------------------S-#-----#-------------------M----------------------R---R--S---------Y---L-....E-N-IV-D 608
A.GH.x.GH1 V....NS------F-----------------I-V----F---RE---SSA...PV-----------------------------S-------.-------------------M------------A----------------S---------------....V-D--S-D 608
A.GM.87.D194 S....--------F-----------------I-V---PF---KE---SSA...PV-----------------------G-----S-------.-------------------M------------A----------------S---------------....V-D----D 607
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 V...DGD-R----F-------------------V----F---AE---SSA...PG-H----L--------T---A---------S------F.R------------------M------------A---------A---R--S---------------....V-DT---E 609
A.GM.x.MCN13 A....N--N----F------------------------F---AE---SST...PM-----------------------------S-------.-------------------M------------A----------------S---------------....V-DT---E 611
A.GM.x.MCR35 A....NE-N-D--F------------------------F---AE---SST...PM-----------------------------S-------.-------------------M------------A----------------S---------------....V-DT---E 611
A.GW.86.FG_clone_NIHZ A....GD.-----F---A--------------------F---S----SSA...HQ-HT--------------------------S-------.-------------------M------------A----------------S-----------S---....V-DT---D 608
A.GW.87.CAM2CG E...R-NQT----F--D---------------------F---SQ---SPA...HG-P---A---------T---V---T-----S-------.-----------------------------I--A----------------S---------------....A-E----D 618
A.GW.x.MDS D....KD------F--D---------------------F---PE---SSA...HG-H-------------T---A---------S-------.-------------------M------------A----------------S---------------....V-S--E-D 628
A.IN.07.NNVA E......----V-F--G--D------------------F---PE---SFA...SR-QT---------------D----------S--P----.-------------------M------------A----------A----DS---------------....E-DT-V-N 616
A.IN.95.CRIK_147 VN.E--K.R----F---------V---------V----F---SE---SS-..#-G-HT---L--E-------------------S--P----.-------------------M------------A----------------S---------------....V-D----D 620
A.PT.x.ALI T....--------F------------------------F---SER--SST...PR-----------------------T-A---S-------.-------------------M------------A-------------R--S---------------....V-N--K-D 614
A.SN.85.ROD -...QNN------F------------------------F---KE---SSA...HG-HT-------------------------VS-------.--------------------------------A---------Q---R--S---------------....V-D--A-D 617
B.CI.88.UC1 VYYDGNDTK---------G-------------------F---EI---SST...-P------M------L--M-------T----S-------.----------------------------------------------L--S---------------....--ET---D 620
B.CI.x.20_56 -...--S-E---------G-------------------F---NI---SSA...-P--R---M----------------------S-------.------------A-------------------S-------------L--S---------------....--E----N 610
B.CI.x.EHO -...--K-L----V----S---K---------------F---SI---SSV...-P------L----------------------S-------.----------V---------------------A----------------S---------------....V-E--K-D 615
B.GH.86.D205_ALT S....-NST---SV----S-------------------F-----R--SSV...KP------M---------M-------T----S-------.---------PV---------------------A----------------S---------------....--ET---N 619
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -...TNN-R---------S-------------------F---S----SSA...-P------P----------------------S-------.--------------------------------A-------------L--S---------------....--KNF--N 608
G.CI.92.Abt96 E..NRSN-H---IF------------------------F---N----SSV...-PK---------------M------T-----S-------.-------------------M--------------------------R--S---------------DALGA-KT-E-Q 636
AB.CM.03.03CM_510_03 T....K-------F-----------------I------F---TEG--SST...PG-----------------------------S-------.--------------------------------A-------------X--S------------X--....V-E----N 609
H2_01_AB.CI.90.7312A V..DVGN-R----F-----------------I-V----F---SE---SST...PG-H-------------T---A---------S-------.-------------------M------------A----------------S---------------....V-D----D 620
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 X..RENESR----F-----------------I-V----F---AE---SS....PG-H-------------T---A---------S-------.-------------------M------------A----------------S------X--------....V-D----D 614
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -..KD-T--A---F-----------------I-V----F---EQ---SS....PG-H---A---------T---T---------S-------.-------------------M------------A----------------S---------------....V-D--A-D 612
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -...L-T------F-----------------I-V----F---EQ---SSD...XX-H-----X-------T---AX---X----S-------.-------------------M------------A----------------S----X----------....X-XX---- 611
U.FR.96.12034 R...-NK-----S---------------------R---F---P----SSV...-P-----------------------------S-------.-------------------M--------------------------S------------------....I-DT---N 626
MAC.US.x.17EC1 -...-----------------------------------------------..---------------------------------------.-------------------------------------------------T---------------....-----I-- 631
MAC.US.x.17EFR -...-----------------------------------------------..---------------------------------------.-------------------------------------------------T---------------....-----I-- 631
MAC.US.x.1937 -...--------------------------------------X--------..-------------X-------------------------.---------------------------------------------------------------X-....--XNX--R 631
MAC.US.x.2065 -...-HE-----------------------------------G--------..-----------------------------------X---.-----------------------------------------------------------------....-------- 631
MAC.US.x.251_1A11 -...T-------------------------------------N-R------..---------------------------------------.--------L--------------------------------------------------------....-------- 630
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -...T----------------------------------------------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------D 630
MAC.US.x.251_BK28 -...T-----S----------------------------------------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------D 633
MAC.US.x.80035 -...--------------------------------------X--------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------- 631
MAC.US.x.81035 -...--------------------------------------N--------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------- 631
MAC.US.x.85013 -...--------------------------------------X----X---..---------------------------------------.---------------------------------X-------------------------------....---X---X 631
MAC.US.x.87082 -...--------------------------------------X--------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------- 631
MAC.US.x.92050 -...-----------------------------------------------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------- 631
MAC.US.x.92077 -...--------------------------------------X--------..---------------------------------------.-----------------------------------------------X-----------------....-----I-- 631
MAC.US.x.93057 -...--------------------------------------H--------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------- 631
MAC.US.x.93062 -...--------------------------------------G--------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------- 625
MAC.US.x.95058 -...--------------------------------------X--------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-----X-- 631
MAC.US.x.95086 -...--------------------------------------N--------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-----X-- 631
MAC.US.x.95112 -...-----------------------------------------------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------- 631
MAC.US.x.96016 -...--------------------------------------X----X---..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------X 631
MAC.US.x.96020 -...-----------------------------------------------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------- 631
MAC.US.x.96072 -...--------------------------------------H----A---..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------- 631
MAC.US.x.96081 -...-----------------------------------------------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------- 631
MAC.US.x.96093 -...--------------------------------------X--------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------E 631
MAC.US.x.96114 -...-----------------------------------------------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....---X---- 631
MAC.US.x.96123 -...--------------------------------------G--------..---------------------------------------.-----------------------------------------------X-----------------....-----X-- 631
MAC.US.x.96135 -...--------------------------------------G--------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....---N---- 631
MAC.US.x.97009 -...--------------------------------------X--------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------- 631
MAC.US.x.97074 -...--------------------------------------G--------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------- 629
MAC.US.x.MM142_IVMXX -...T-----S-------------------------------N--------..------------------------------V--------.-----------------------------------S-----------------------------....-------D 634
MAC.US.x.SMM142_patent -...T-----S-------------------------------N--------..------------------------------V--------.-----------------------------------S----------H------------------....-------D 633
MAC.US.x.r80025 -...--------------------------------------N--------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....---X-X-- 631
MAC.US.x.r90131 -...-----------------------------------------------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------- 631
MNE.US.82.MNE_8 -...--------------------------------------N--------..---------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....---N---N 633
MNE.US.x.MNE027 -...--------------------------------------N--------..-P-------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------N 634
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -...N---G----F------------------------F---N----SSAT..PA-----------------------------S-------.--------------T--------A----------------------R------------------....E-NT-Q-D 641
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -...-NN-E--------I------------------------N----S-M.....-P-----------------------------------.--------------------------------A----------------S-------------E-....--KT-Q-N 630
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -...-NE-E---------------------------------N------S...---------------------------------------.-------R-----------------------------------------S---------------....--D----D 637
SMM.SL.92.SL92B -...--N-E-----------------------------M---H------S...--K------------------------------------.-------------------------------------------------S-------------L-....--D--V-D 638
SMM.US.04.G078 -...--N-------------------------------M---S-------...-------------------------------S-------.-------------------------------------------------S---------------....--D----N 642
SMM.US.04.G932 -...-NK---------D--A------------------M---S------A...---------------------------------------.-------------------------------------------------S---------------....--DT-I-D 638
SMM.US.04.M919 -...NSN-----------------------------------N-R----TS..A------------------------------S-------.-------------------------------------------------S---------------....-----V-S 645
SMM.US.04.M922 S....RD-----------------------------------N-R---NA-..-------------------------------S-------.-------------------------------------------------S-------------Q-....---T-L-N 644
SMM.US.04.M923 -...-ND-E----------Q------------------F---G-R----T-..A------------------------------S-------.-------------------------------------------------S---------------....--DT---D 642
SMM.US.04.M926 -...--K-E-----------------------------M---N------TS..A--------------------------------------.-------------------------------------------------S-------------Q-....--D--I-D 643
SMM.US.04.M934 Y..DKEK-T-------D-------------------------S------AS..A--------------------------------------.-------------------------------------------------S-------------Q-....--G--V-D 636
SMM.US.04.M935 -...-HD-E---------------------------------N-R---NT-..AP-----------------------------S-------.-------------------------------------------------S---------------....--ET-V-N 637
SMM.US.04.M940 -...-YK-E---------G-------------------M---S------S...---------------------------------------.-------------------------------------------------S---------------....--DT-I-D 651
SMM.US.04.M946 YD.EHKNKT---------------------------------S------A-..A--------------------------------------.-------------------------------------------------S-------------Q-....--D--V-D 645
SMM.US.04.M947 -...V-N-V---------------------------------S------T-..A------------------------------S-------.----------------------------------------------R--S---------------....--ET---N 641
SMM.US.04.M949 -...-NE-----------G-------------------M---S-----S-...---------------------------------------.-------------------------------------------------S---------------....--D--I-D 633
SMM.US.04.M950 Y..VSSK-E---------------------------------S------TS..A--------------------------------------.----------------------------------------------R--S-------------Q-....--S--M-E 641
SMM.US.04.M951 M...-NKD-----L----G-------------------M---S----NS-.TS---------------------------------------.-------------------------------------------------S---------------....--D----D 637
SMM.US.04.M952 Y...V-KDE---------------------------------S------TS..A--------------------------------------.--------------E----------------------------------S-------------Q-....--D--V-D 637
SMM.US.05.D215 -...LNN-E-------D-------------------------S------Q...---QR--------------------------S-------.-------------------------------------------------S---------------....--DT---N 636
SMM.US.06.FTq -...----R----F------------------------F--------SSVT..-P-----------------------------S-------.------------------------------------------Q---K--S---------------....V-D--Q-D 633
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -...TNN-E---------------------------------S-R----T-..A------------------------------S-------.-------------------------------------------------S---------------....--ET-V-N 639
SMM.US.86.CFU212 -...Y-K-------------------------------I---N------TT..---A-----------------------------------.-------------------------------------------------S-------------E-....-A-NV--D 639
SMM.US.x.F236_H4 -...-NS-E----------------------I----------S-R----T-..A---------------------------V--S-------.-------------------------------------------------S---------------....--ET-V-N 637
SMM.US.x.H9 -...-N--K-----------------------------F---S------T-..A------------------------------S-------.----------------------------------------------XX-S-----------X---....--DT---X 638
SMM.US.x.PBJ14_15 -...-N--E----------------------------AF---S------T-..A---------------------------V--S-------.---------------------------A---------------------S---------------....--DT---N 641
SMM.US.x.PBJA -...-N--E----------------------------AF---S------T-..A-----------------------S---V--S-------.---------------------------A---------------------S--------------R....--DT---N 641
SMM.US.x.PBJ_143 -...-N--K-----------------------------F---S------T-..A------------------------------S-------.----------------------------------------------XX-S-----------X---....--DT---X 643
SMM.US.x.PBJ_6P6 -...-N--E-----------------------------F---S------T-..A---------------------------V--S-------.---------------------------A---------------------S---------------....--DT---N 641
SMM.US.x.PGM53 -...--------------------------------------S-R-----...A---------------------------V-RS-------.-----------------------------------------R-------S---------------....-----V-N 640
SMM.US.x.SME543 -...-NN-E-----------------------------------R----T-..A------------------------------S-------.-----------------H-------------------------------S---------------....--D--V-N 639
SMM.x.x.pE660.CG7G -...TNN-E---------------------------------S-R----T-..A---------------F--------------S-------.----------------------------------------------H--S---------------....--ET-V-N 638
STM.US.89.STM_37_16 -...TNN-E----A----------------------------N------S...---T-----------------------------------.T------------------------------------------------S---------------....--D--V-D 634
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MAC.US.x.239 WNNETWQEWERKVDFLEENITALLEEAQIQQEKNMYELQKLNSWDVFGNWFDLASWIKYIQYGVYIVVGVILLRIVIYIVQMLAKLRQGYRPVFSSPPSYFQQTHIQQDPALPTREGKERDGGEGGGNSSWPWQIEYIHFLIRQLIRLLTWLFSNCRTLLSRVYQILQPI 801
A.CI.88.UC2 ---M------KQ-RY--A--SQS------------------------------T---------------I-A---A--V--L-SRF-K----------G-L--I--HT-RGQ-AN-ET-G-A-DAS-YDF---P-N--QL--HL-T----G-Y-I--D---ANSPTRRL- 791
A.DE.x.BEN -K-M------KQ-RY--A--SQS----------------------IL------T--V-------H----I-A---A--V--L-SRF-K----------G-L--I--HK-RGQ-AN--T-E-V-GDS-YDL---P-N-VQ---HL-T---IG-YNI--D---KNSPTRRL- 786
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---M------QQTRD--A--SRS--Q---------------------------T-----------VII-I-A------V--L-SR--K----------G-I--I--HK-WEQ-D--ETDE-A-NSI-D-----P-A--------------G-Y-V-KD----SFPT--L- 778
A.GH.x.GH1 ---M------KQ-RY--A--SQS--Q---------------------------T-----------------V---A-----L-SR--K----------G-L--I--HT-RGQ-AN--T-E-DRDDD-YDL*--P-N------HL-T----G-YKI--D---TNSPTHRL- 777
A.GM.87.D194 ---M------KR-HY--A--SQS--Q---------------------------T---------------I-G---A-----L-SR--K----------G-L--I--HT-RGQ-AN-ET-E-A-DDS-FGL---PLN--Q---HL-T----G-YNS--G---KNSPTRRL- 777
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---M------H-IR---A--SES--Q---------------------------T----------M----IVA------V----SR--K----------G-I--I--HK-WEQ-D--ET-E-V-NDV-SR----P---------L------R-YNS--D----L-L----. 778
A.GM.x.MCN13 ---M------G-IRD--A--SQQ--Q---------------------------T------------II-IVV-----------SR--K----------G-L--I--HK-WEQ-A--ET-E-V-NNV-D-----P-R------H------AG-YNI--N----ISLT-R-V 781
A.GM.x.MCR35 ---M------G-IRD--A--SQQ--Q---------------------S-----T------------II-IVV-----------SR--K----------G-L--I--HK-WEQ-A--ET-E-V-NNV-D-L*--P-R------H-------G-YNI--N----ISLT-R-A 780
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---M------Q--RY--A--SQS--Q---------------------T--L-FT--VR-------V---IVA-----------SR--K----------G-I--I--HK-QEQ-A--ET-E-V-SN--DR----P-A-------L------G-YNI--D----ISP----- 778
A.GW.87.CAM2CG ---M------Q--RY--A--SQS-----L-------------N----T-----T---S-----------I-V------V----SR--K--------S-G-I--I--HK--EQ-AS-ET-E-V-GN--DR---------------------G-YNI--N----IF-T---- 788
A.GW.x.MDS -E-M------Q--RY--A--SQK---------Q------------I-------T---------------I-V------V----SR--K----------G-I--I--HK-REQ-D--ET-E-V-GN--DR----P-A-------L------R-YNS--D----IFLT---- 798
A.IN.07.NNVA -K-M-CK---Q--RH--A--SQS--Q-------------------I-------T---------------I-A--V---V--L-CSF-K----------G-I--I--HK-QEQ-D---T-E-V-DN--YR----P-A------LL------R-YNS-KD----SFLT---- 786
A.IN.95.CRIK_147 -K-M--*---Q--RY--A--SQS--Q-------S-------------------T----------C----I-V------V----SR--K----------G-I--I--HK-LEQ-A---I-E-V-DN--YR-*--P-A------HL------R-YNS-KD----SFLT---- 788
A.PT.x.ALI -D-M------QQ-RY--A--SEQ--R--------T------------T--L--TA-V---------I--IVA------V----SR--K----------G-I--I--HK-QEQ---GET-E-V-DNV-DRL---P-A-L----HL-A---IG-Y-I--D----ISP----- 784
A.SN.85.ROD -D-M------KQ-RY--A--SKS--Q-------------------I-------T--V-------L-I-A--A------V----SR--K----------G-I--I--HK-RGQ-AN-ET-E---SN--DRY---P-A--------------R-Y-I--D----SFLT--L- 787
B.CI.88.UC1 -E-M---Q--KR-N--DA--------------R-------------------FT--MA--RL-L-V-A-L-V-------M----R--K------------T--IP-RKHRGQ-AN-ET-DE--NE-AYR--------A-------RN--I--YNG--N--LKTS-----A 790
B.CI.x.20_56 -TDM---Q--E--HY-DA---Q--------------------H----S----FT--MA--RL-L-V---L-V------VI----R--K------------T--IP-HKHRGQ-AN-ET-DE--RE-DYR--------A-------RN--I--YNG--N--L-TS-----A 780
B.CI.x.EHO ---M---Q---Q-R--DA---K--------------------Q--I-S----FT--MA--RL-L---I-IVV---A---I----R--K------------T--IP-RK-RGQ-AN-ET-EG--NNE-YR-----------P----RD--I--Y-G------KTF-T---V 785
B.GH.86.D205_ALT ---M---Q--KQ-H--DA----------------------I------------T------HL-L---A-LVV----V-------R--K------------T--IP-RK-RGQ-AN-ET-EG--ND-DYR------------L---RN--I--YNG-----LKTF---HQ- 789
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -D-M---Q--NQ-R--D----K---V------E---K-----Q----S----FT---A---I-L-VI--LVV-------L----R--K------------V--IP-HKGQGR-AS-ET-EG--DDEDYR------R---------RN--I--YNS--S--LKIF-P--LV 778
G.CI.92.Abt96 ---M------KQIN---D---R-------------------------------T--V--VYL-L-V-A---V------V--I-GR--------X------V--I--RK-QEX--K-EI-GES-NK--YR------------X---GN-----Y----A----IX-T---L 806
AB.CM.03.03CM_510_03 -D-M---Q--E--RD--A--SQI--Q---------------------S-----T---R---------A--VV-X-A------XSR--K---------SG-V--I--HT-QGQ--S-ET-EG--ND-DYR--------V---L---RN--I--YNG-----LKTS------ 779
H2_01_AB.CI.90.7312A -D-M---Q--KQIRD--A--SES--Q------------------------------V------------IVA--VI--V---IGR--R----------G----IR-HK-QEQ-AN-ET-EG--ND--YR----------------RN--I--YDG-----LKTF-T---A 790
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -D-M---Q--KQIRY--A--SES--Q----------D----------S-----X----------F----IVI---I--V--LXSR--R------X---G----IR-HKHREQ-AN-ET-EG--SDE-YR----------------RN--I--YGG------KTF----LA 784
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -D-M---Q--KQIRY--A--SVS--Q----------D----------S-----T----------F----IVA---I--V----GR--K----------G-L--IR-HKHREQ-AN-ET-EG--SDE-YR------------L---RN--I--YEG------KTF-T---A 782
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -D-M---Q--TQIR---A--SKS--Q---------------------------T----------L--E-IVA------V--L-GR--R----------G-L--IR-HKHREQ-DN-ET-EG--NDE-YR----------------RN--I--YEG------KTF----LA 781
U.FR.96.12034 -D-M------E--NY------Q---A----------------N--I-------T--V--VYL-L-V-A-I-I------V--L-GS--K--------H---VE-IP--R-QEQ--KGEI-EGA-DS--YR------R------H---------Y-S--D----IC-S---L 796
MAC.US.x.17EC1 --------------------------------------------N------------------------------------V---------------------------------------------------------------------------------------- 801
MAC.US.x.17EFR --------------------------------------------N------------------------------------V-------------------------------------G------------*------------------------------------- 800
MAC.US.x.1937 -D-----------------------------------------------------------------------------X---------------------------------------G------------------------------------X------------- 801
MAC.US.x.2065 -D---------------------------------------------------X-----------------------------------------------------------------G--------X----------------------------------------- 801
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------------------------------------------------------------------------------------*------Q---------G-------------------------------------------------- 799
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---D-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------------------------A------- 800
MAC.US.x.251_BK28 ---D-----------------------------------------------------------I-V------------------------------------*--T-------------G------------------------------------------A------- 802
MAC.US.x.80035 ----------------X------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------- 801
MAC.US.x.81035 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------- 801
MAC.US.x.85013 ----------------X------------------------------------X-----------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------- 801
MAC.US.x.87082 ----------------X------------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------------------------------X--------- 801
MAC.US.x.92050 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------------------------------L--------- 801
MAC.US.x.92077 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------- 801
MAC.US.x.93057 -X--------------X----------------------------------------------------------------------------------------X-------------G-------------------------------------------------- 801
MAC.US.x.93062 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------- 795
MAC.US.x.95058 -D--------------------------------------------------------------------V-----------------------------------H------------G-------------------------------------------------- 801
MAC.US.x.95086 ---------------------------------------------------------------X-------------------------------------------------------G-------------------------------------------------- 801
MAC.US.x.95112 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------X-------------------------------------------------- 801
MAC.US.x.96016 -X---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------- 801
MAC.US.x.96020 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------X-------------------------------------------------- 801
MAC.US.x.96072 -D---------------------------------------------------T------------------------------X----------------------------------G----------------------------------------L--------- 801
MAC.US.x.96081 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------- 801
MAC.US.x.96093 -----------------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------- 801
MAC.US.x.96114 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------X------------------ 801
MAC.US.x.96123 ----------------X------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------- 801
MAC.US.x.96135 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------- 801
MAC.US.x.97009 -S--------------------------------------------------------------------------------------------X------------------------G---------------------X---------------------------- 801
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------X---------G-------------------------------------------------- 799
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------A-----------------------------------T---------I--I-----------------R-----------------*--T--------K---KG---GS-------------------------------------A------- 803
MAC.US.x.SMM142_patent -----------------A-----------------------------------T---------I--I-----------------R-----------------*--T--------K---KG---GS-------------------------------------A------- 802
MAC.US.x.r80025 ---------------------------------------------------------------X-------------------------------------------------------G-------------------------------------------------- 801
MAC.US.x.r90131 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------- 801
MNE.US.82.MNE_8 ---------------------------------------------------------R--------------------------------------------*---R--Q----K--T-G---GS-------------------------------------A------- 802
MNE.US.x.MNE027 ---------------------------------------------------------R------------------------------------------------R--Q----K--T-G---DS-------------------------------------A------- 804
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---M------I-IRD--A--SES-----------------------------FT--V---YI-F-V---I-G---IV-LI-L-G---K------------V--I--HKGQER--N--T-E---DN--YR-----------------------YN---D-VL-IF-S--G- 811
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -E-M-------------A---Q-------------------------------T--V-------MV-L---G---M--VI---LR---------------H--IRT---Q-Q-IK--I-EG--DN--YR-------------H---------YN---AW-F-IC-N-RQL 800
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---M-------------A---LM---------------------------------V----L-----I-IV----I--VI---SR-SK------------H--I-THKVQE---K--IDEE--NS--TR-----------------H-----YNS--A--L-IF-S---T 807
SMM.SL.92.SL92B ---M------K--E---A---QM----RL------------------------T--VR------FL-I-IV-------V----SR---------------H--I---R-QE--AK--T-GE--N---YRL-----------------I----YN-LTR-A--A--N--QL 808
SMM.US.04.G078 ---M----------Y--A---EM---------------------S--------------------L---I-F------V--------K----------T-H--IP-RKSQE---KG-E-GE--DS--YR----------------V-------N---AW---I--S---T 812
SMM.US.04.G932 ---M------K--N---A--SLM---------------------N------------R---------I-I------------FSR-GK------------H---PVHK-QER--NGEG-E---GN---R-----------------------YDS-----L-IC-T---V 808
SMM.US.04.M919 ---M---K---Q-----A---Q----------------------NI-------T----------L--L--VG------V---V------------P--A----IP-HKGQEPL-K--E-GE--DR---R------------------------N----Y-L-I------A 815
SMM.US.04.M922 -E-M---------N---A---Q-----------------------I-------T----------L--L---G-K----V-----R-------------A-V--IP-HKGQEP--K--E-G---NR--SR------------------------NS---C--SI------V 814
SMM.US.04.M923 ---M------KQ-N---A---Q-------------------------------T---R------L--L---G------L----TR-------------A-V--IP--TGQG---K--E-G---NR---R------------------------NS--DW-L-SC-----V 812
SMM.US.04.M926 ---M-------------A----M----------------------------------R-------V---I--------V-----R-------------T-I--IP-HKGQEQ--NGEE-EN--DR---R------------------------NS--AC-L-I------V 813
SMM.US.04.M934 ---M-------------A----M------------------------------T---------I-V-----M------V-----R--K-------P--T-I--IP-HKGQEP--KG-E-E---DR---R-----------------------------C-L-I------V 806
SMM.US.04.M935 -S-M-------Q-----A---Q-----------------------I-------T---R------L--L--VG------V-----R-------------A-V--IPVHKGQEP--K--E-G---DR--SR-------------------------S---C-LSI------V 807
SMM.US.04.M940 ---M-------------A---LM-----V---------------S--------T----------FL---I--------V-----R--K----------A-H--IP-RKSQEP--K--G-GE--DN--YR------------L-----------N---AW-L-IF-S---V 821
SMM.US.04.M946 ---M-------------A-----------------------------------------------V-----M------V-----R--K-------P--T-I--IP-HKGQE---KG-E-EE--DR---R------------------------N----C-L-I------V 815
SMM.US.04.M947 ---M-------Q-----A---Q-----------------------I-------T---R------L--L---G------V-----R-------------V-V--IPL-KGQE-Q-K--E-G---GR---R--------------------I---N---DW-L-S------A 811
SMM.US.04.M949 ---M---Q---Q-----A----------------L------------------T-----------L---I--------V-----R--K------P---A-H--I--R-NQEP-IKGEG-EE--DS--YR------------L-----------N--KAW---IC-S---V 803
SMM.US.04.M950 ---M-------Q-----A----M------------------------------T---R---------I---M------V-----R--K-------P--T-V--IP-HKGQE------E-G---DR--SR------------------------N----C-L-I------V 811
SMM.US.04.M951 ---M-------------A---L------V------------------------T---R-------L---I--------V-----R--K----------A-H--IP-RKSQEP---GEE-EE--DS--YR--------L---L---V-------NS---W-L-IC-S---V 807
SMM.US.04.M952 ---M-------Q-----A-----------------------------------------------V-----M------V-----R--K-------P--T-V--IP-HKGQE---K--E-G---DK---R-------------H----------N----C-L-I------V 807
SMM.US.05.D215 ---M-------Q-----A---QM------------------------------T---R------I--L---G---I--V--L-GQF-K------------H--I--HKLQGQ--EG-I-GE--DS--YR--------L---L---L------YNS--AW--QIC-T---V 806
SMM.US.06.FTq ---M------KQ-AY--A---QQ------L------D----------------T--V--VYF-F-V-A---V------VI---G---K----------T-R--IY-HKGQEQ--K--I-E-V-DNV-YR-----------------------YD----W-LNS--S---V 803
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -S-M-------Q-----A---Q-----------------------I-------T---R------L--L--VG------V-----R-------------A-V--IP-HKGQEP--K--E-GE--DR---R-------------------------S--DW-L-T------V 809
SMM.US.86.CFU212 ---M----------Y--A---L-------------------------------T--V------I-----I--------V-----R--K----------N-R--I--HK-QEQ-----I-EG--ID--IR---------------F-------Y-S-----L-I--N---V 809
SMM.US.x.F236_H4 ---M-------Q-----A---Q-----------------------I-------T---R------L--L---G------V-----R-------------A-V--IP-HKGQEP--K--E-G---DR--SR-------------------------S--DW-L-S------V 807
SMM.US.x.H9 ---MX-----KQ-N---A---XX---------X---------XX-XX---X--TX---------L--L---G------V-----R-------------AXVX-IP-XTGQE---K--E-G---XR---R---X---------------------S--DW-L-XC-----V 808
SMM.US.x.PBJ14_15 ---M------KQ-N---A---QS-----------T----------I-------T----------L--L---G------V-----R-------------A-V--VP--TGQE---K--E-G---GR---R-------------------------S--DW-L-NC-T---V 811
SMM.US.x.PBJA ---M------KQ-N---A---QS-----------T----------I-------T----------L--L---G------V-----R-------------A-V--IP--TGQE---K--E-G---GR---R-------------------------S--DW-L-NC-T---V 811
SMM.US.x.PBJ_143 ---MX-----KQ-N---A---XX---------X---------XX-XX---X--TX---------L--L---G------V-----R-------------AXVX-IP-XTGQE---K--E-G---XR---R---X---------------------S--DW-L-XC-----V 813
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---M------KQ-N---A---QS-----------T----------I-------T----------L--L---G------V-----R-------------A-V--IP--TGQE---K--E-G---GR---R-------------------------S--DW-L-NC-T---V 811
SMM.US.x.PGM53 ---M-------Q--D--A---QA----------------------I-------T----------L--L--VG------V---I-R-------------V-V--IP-HKGQEQ--K--E-G---DR---R------------------------N----Y-L-I------V 810
SMM.US.x.SME543 -D-M------G------A---Q-----------------------I-------T---R------L--L--VG------V-----R----------P--A-V--IP-HK-QEP--K--E-GE--DR--SR-------------------------S--DW-L-I------V 809
SMM.x.x.pE660.CG7G -S-M-------Q-----A---Q-----------------------I-------T---R------L--L--VG------------R-------------A-V--IP-HKGQEP--K--E-GE--DR--SR-------------------------S--DW-L-T------V 808
STM.US.89.STM_37_16 ---M-------------A---Q------V------------------------T--VR-------L-I-LVM--VA---M-L--R--K-----------CR--IP-HKGQEQ--K--T-EG--DR--IN--------T-------V------YN-F-AC---I--T-H-T 804
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MAC.US.x.239 LQRLSATLQRIREVLRTELTYLQYGWSYFHEAVQAVWRSATETLAGAWGD.LWETLRRGGRWILAIPRRIRQGLELTLL* 879
A.CI.88.UC2 S-N-....TA--DW--LKAA-----CEWIQ--F--IA-T-R-------RG.-CKAVQ-I--G---V-------A-IA--- 866
A.DE.x.BEN S-S-....TA--DW--LKAAQ----CEWIQ--F--FA-TTR--------W.---AA--I--G---V-------A--A--- 861
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG F-S-QRA-TT--DW--LTIA-----CEWIQ-VL-VLA-TTR----S--R-.--GAMG-I--G---V-------A--A--- 857
A.GH.x.GH1 S-N-....TA--DW--LKAA-----GEWIQ--F--FAKTTR----S---G.-CAAVQ-V--G---V-------A-IA--- 852
A.GM.87.D194 S-S-....TA--DW--LKAA-----CEWIQ--FR-FA-T-R--I----RG.-C-AAQ-I--G---V-------A-IA--- 852
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -..........-DW--LKAA-----CEWIQ--F--LA-VTR---TS-GRS.--GA-G-I--G---V-------A-IA--- 847
A.GM.x.MCN13 F-S-QRA-TA--DW---DAA-----CEWIQG-F--FA-ATR-----T-R-.--GA-Q-I--G---V-------A-IA--- 860
A.GM.x.MCR35 F-S-QRA-TA--DW---DAA-----CEWIQG-F--FA-ATR-----T-R-.--GA-Q-I--G---V-------A-IA--- 859
A.GW.86.FG_clone_NIHZ F-S-QRA-TA--DW--LKAA-----CEWIQ--F--LA-TTR------GR-.--RA-Q-I--G---V-------A--A--- 857
A.GW.87.CAM2CG --N-.......-DW--PKVAF----CEWIQ--F--AA-A-R------CR-.V-GM-Q-I--G---V-------A--A--- 860
A.GW.x.MDS F-N-.......-DQ--LRIAF----CEWIQ--F--FA-VTR---TS-CRG.--G--G-I--G---V-------A-IA--- 870
A.IN.07.NNVA --N-.......-DW--LRTAF----CEWIQ--F--AA-TTG----S-CRS.--G----I--G---V-------A--A--- 858
A.IN.95.CRIK_147 --N-.......-DW--LKTAF----CEWIQ--F--FA-T-GK---S-GRN.-CG-VE-I--G-----------A-VA--- 860
A.PT.x.ALI FRS-QRA-TT--DW--LKAA-----CEWIQ--FR-FA-I-R---TNT-R-.--GAVQWV--R---V-------A-IA--- 863
A.SN.85.ROD Y-N-.......-DW--LRTAF----CEWIQ--F--AA-ATR------CRG.--RV-E-I--G---V-------A-IA--- 859
B.CI.88.UC1 -...........QP--LS-A-----I-W-Q--I--AT-A-R----NTGRA.--KA---TAEA-I------------A--- 858
B.CI.x.20_56 -...........QP--LS-A-----I-WLQ--I--AT-A-G----N-GRA.---A---TAGA-I-V----------A--- 848
B.CI.x.EHO -...........QP--LPPA--R--I-W-Q--I--AA-A-G----S-ART.S-GV---AAGE-I---------A--A--- 853
B.GH.86.D205_ALT STN-........QP--LPVA-----I-W-Q--LR-AA-ATG----S-GET.---A---AA-A-I---------------- 860
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 F...........QQ--LP-A-----IGW-Q--I--AT-A-G---TNTGRA.---A---TA-A-V------------A--- 846
G.CI.92.Abt96 F--I-R---A---H--L-AA-FS--FRWLQ--CT-AT-A-Q---TST-RA.--K--G-V--G------------------ 885
AB.CM.03.03CM_510_03 -...........QP--LPFA-----IGW-Q--LR-AA-ATR----S-GET.---A--GAA-A--------------A--- 847
H2_01_AB.CI.90.7312A -...........QP--LLFA-----IGW-Q-----AAGATG----STGRT.---A---TA-G-I-V----------A--- 858
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -...........QP--LP-AH----I-W-Q--I--AA-A-G---TSTSRT.---A---TA-G-I---------------- 852
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -...........QP--LL-AH----I-WLQ-----AA-A-G----S-SRT.I--A---TA-G-I------------A--- 850
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -...........QPF-VP-AH----I-WLQ-----AA-A-G---TN-SRT.I--A---AA-G-I----X-------X--- 849
U.FR.96.12034 F-SI.......--R-HL-IA------Q--K--F--FGKA-R---SRTGRE.-----G-V---LR---------F--A--- 868
MAC.US.x.17EC1 --------------------------------------------------.----------------------------- 880
MAC.US.x.17EFR ----------------------------------V---------------.----------------------------- 879
MAC.US.x.1937 F---X------------------------Y--------------------.----------------------------- 880
MAC.US.x.2065 F----------X-------X---------X------------------X-.X--------X------------------- 880
MAC.US.x.251_1A11 --------R-----------------N-------VD--------------.-*-A------------------------- 877
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------A----------------------Q----VG--------------.----------------------------- 879
MAC.US.x.251_BK28 --------R-V------------------------G------------R-.----------------------------- 881
MAC.US.x.80035 --------------------------------------------------.----------------------------- 880
MAC.US.x.81035 -----------X--------------------------------------.----------------------------- 880
MAC.US.x.85013 -----------------------------------X--------X-----.----------------------------- 880
MAC.US.x.87082 -------------------A------------------------------.----------------------------- 880
MAC.US.x.92050 F------------------A------------------------------.----------------------------- 880
MAC.US.x.92077 --------------------------------------------------.----------------------------- 880
MAC.US.x.93057 --------------------------------------------------.---X---------------X--X------ 880
MAC.US.x.93062 -------------------------C---Q--------------------.----------------------------- 874
MAC.US.x.95058 --------------------------------------------------.----------------------------- 880
MAC.US.x.95086 --------------------------------------------------.----------------------------- 880
MAC.US.x.95112 --------------------------------------------------.----------------------------- 880
MAC.US.x.96016 --------------------------------------------------.----------------------------- 880
MAC.US.x.96020 --------------------------------------------------.----------------------------- 880
MAC.US.x.96072 ----X---X-------I------------Y-----F--------------.----------------------------- 880
MAC.US.x.96081 --------------------------------------------------.-----------------X----------- 880
MAC.US.x.96093 -----------------------------------X--------------.-------------------X-----X--- 880
MAC.US.x.96114 -----------------------------X--------------------.X---------------------------- 880
MAC.US.x.96123 --------------------------------------------------.----------------------------- 880
MAC.US.x.96135 --------------------------------------------------.----------------------------- 880
MAC.US.x.97009 ------------------------------------------------X-.----------------------------- 880
MAC.US.x.97074 --------------------------X--X--------------------.----------------------------- 878
MAC.US.x.MM142_IVMXX F-------R-------L------------Q-----AQ------------E.---A-Q----------------------- 882
MAC.US.x.SMM142_patent F------YGEFG----L------------Q-----#Q------------E#---A-Q----------------------- 880
MAC.US.x.r80025 --------------------------------------------------.----------------------------- 880
MAC.US.x.r90131 --------------------------------------------------.----------------------------- 880
MNE.US.82.MNE_8 F--F-T-----------------------Q----VA--------------.-----G-V--------------------- 881
MNE.US.x.MNE027 F--F-T----V------------------Q----VA--------------.-----G-V-------------E------- 883
SMM.CI.79.SIVsmCI2 F-...LVS-AA-NRI-PRIA------Q--Q--C-EAA-A-R----S-GR-.-----G-I--GL--A----------AF-- 887
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 F----EAI-PV---I-R-F--------W-ED-L--A--A-R----S--R-.--Q--G-I--GLW---------------- 879
SMM.SL.92.SIVsmSL92A Y---LSLIS---DI--RAVA-IR---Q--I-SL-EAAIA-RQ--VSTGRT.I-Q--GHI--G-A--------------N- 886
SMM.SL.92.SL92B C----EIS-P---LV-R-AG-IR---N--I--C-EA----Q-AIV----L.I----G-V--G-A------------M-N- 887
SMM.US.04.G078 F----E-A-----FI-LRV--------W-K-----A-K--R----S--R-.I----G-V--GL----------F------ 891
SMM.US.04.G932 F---YKA------II----A------RW-K-----A----R------GR-.-----EGV--E------------------ 887
SMM.US.04.M919 F---FT----VQ--I---IS-----CLWLQ-----AS-A-R---TST-R-.-----G-V---V-------------S--- 894
SMM.US.04.M922 -----LIA--VQ--V---IS-----CRW-Q-----A--A-R----S----.-----G-V--------------------- 893
SMM.US.04.M923 --S--R----V---I-V-I-------R--Q--A--W-KF-R----S--R-.-----G-V--G------------------ 891
SMM.US.04.M926 F---FT----VQ--I---IA-----CRW-Q-----AT-A-R----S--R-.-R---G-V--G---------------F-- 892
SMM.US.04.M934 F---F-----VQ--I--SIA-----CQWLQ--AH-AY-A-R----S--R-.-----G-I--G------------------ 885
SMM.US.04.M935 ----FSIV--VQ--V---IS-----CRW-Q-----A--A-R---TS----.-----G-V---V----------------- 886
SMM.US.04.M940 F----E-V-T--DLI-L-V--------W-K-----A----G------GDY.---S---V--G-G---------------- 900
SMM.US.04.M946 ----F-A---VQ--I--RIA-----CQWLQ-----AC-A-R----S--R-.-R---G-V--G------------------ 894
SMM.US.04.M947 --S-LK----V---I-I-I-------R--Q--A--W-KF-R----S----.-----G-V--GV--------------F-- 890
SMM.US.04.M949 F----EAV-IL---I-L-V--------W-K-----A----R----S-GDY.---S---V--G-G-------------F-- 882
SMM.US.04.M950 F---F-I---VQ--I---IA-----CRW-Q-----AY-A-R---TS--R-.---I-G-V--------------------- 890
SMM.US.04.M951 F----E-V------I-L-V--------W-K-----A----G------GDY.---N---L--G-G---------------- 886
SMM.US.04.M952 F---F-A---VQ--I---IA-----CRWLQ-----AC-A-R---TS--R-.-----G-V-G------------------- 886
SMM.US.05.D215 F--I-EV--TV--II---T--------W-Q--I--FFKF-R----S--R-.-----G-V--G-A---------F---M-- 885
SMM.US.06.FTq -RGI-RA---V---I-L----------W-Q--A--AFKA-R----S--R-.---I---V-G-M----------------- 882
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 --S--T-S--V---I-IGIA------R--Q-----W-KF-R----S--R-.I----G-V--G-------V---------- 888
SMM.US.86.CFU212 -----SV--A---TI------IG--CLW-K--L--AG-A-GQ---S--R-.-----G-V--G--N--------------- 888
SMM.US.x.F236_H4 --S--T----V---I-I-IA------R--Q-----W-KL-R----S----.I----G-V--G------------------ 886
SMM.US.x.H9 --S--R----A---I-V-I-------R-LQ--AXXW-KFXR----S--R-.-----G-V--G----XX------------ 887
SMM.US.x.PBJ14_15 --S--R----A---I-VQIA------R-LQ--A--W-KLVR----S--RH.-----G-V--G------------------ 890
SMM.US.x.PBJA --S--R----A---I-VQIA------R-LQ--A--W-KFVR----S--R-.-----G-V--G------------------ 890
SMM.US.x.PBJ_143 --S--R----A---I-V-IA------R-LQ--AXXW-KFXR----S--R-.-----G-V--G----XX------------ 892
SMM.US.x.PBJ_6P6 --S--R----A---I-VQIA------R-LQ--A--W-KFVR----S--R-.-----G-V--G------------------ 890
SMM.US.x.PGM53 F---...-------V---IS-----CRW-Q-----A--ARG----S--R-.S----G-V---V-------------A--- 886
SMM.US.x.SME543 -----R----V---I-I-I----------Q--A--W-KF-R----S--R-.I----G-V--G-------V------A--- 888
SMM.x.x.pE660.CG7G --S--T----V---I-IGIA------R--Q-----W-KF-R----S--R-.I----G-V--G-----------F--A--- 887
STM.US.89.STM_37_16 F--I-RI-------V-LGAA-----CIWIQ--A--A--A-G----S-GR-.-----G-V--R-G---------------- 883
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MAC.US.x.239 MGGAISMRRSRPSGDLRQRLLRARGE.TYGRLLGEVEDGYSQSPGGLDKGLSSLSCE.GQK..YNQGQYMNTPWRN.PAEEREKLAYRKQNMDDIDE*DDD.LVGV.SVRPKVPLRTMSYKLAIDMSHFIKEKGGLEGIYYSARRHRILDIYLEKEEGIIPDWQDYTSGP 162
A.CI.88.UC2 --ASG-KKL-KQ-QG--E-------G.G-V-QCSASGGES---Q--SGREQK-P---.--Q..-R--D-------T.--M-GQ-ES-KQ-----V-SD-N-.Q---.--TSR----P-T----V--------------MF--RD------L-------V-----N--H-- 163
A.DE.x.BEN --ASG-KKL-KH-RG--E-------D.G--KQRDASGGE---FQEESGREQN-P---.--Q..-Q--E---S----.--T--Q-DL--Q-----V-SD---.-I--.P-T-R--R-E-T-----------------Q-MF--R---------------------N--H-- 163
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --ASG-KKC--SLQG--E--------.-C-GQWDGSAGE-L-FQE-SGR-QNLP---.--R..-Q--DF------T.--AG--GTL-KQ-----V-ADN-N.-I--.P-T-R----A-T----V-I---LN-----D-M---E---------M-----------N--H-- 163
A.GH.x.GH1 --ASG-KKH-KH-QR--E-----H-G.G-VQQCNASGGE----QE-SG--QK-P---.--Q..-R--DF------T.--I-GQ-KL-KQ-------SS---.----.P-T-R----A-T----V-------KR.--D-MF--RD------L-------------N--H-- 162
A.GM.87.D194 --ASG-KK--EH-QG--E-------G.G-VKQRNASGGES---QE-SGREQK-P---.--Q..-Q--EF------T.--AIGQ-NS-KQ-----V-SD---.----.P-M-R----E-T--------------------F--RE------LF------------N--H-- 163
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --ASG-KK-----RG-QE-------G.AC-G-WD-S-G----FHE-SGREQKLP---.--R..-Q--DF------T.--T-K--ES--Q-----V-SD---.----.-DTSR----A-T-RM-V---DL--D------M---E---------------------N--H-L 163
A.GM.x.MCN13 --ASG-KE-----QG--E--------.-C-GHCSGSGGE-L--QEESGREQR-P-Y-.--R..-Q--DF------T.--K-G--EL-KQ--R--V-SD---.----.--T-R----ELTHR----V------------M---E-----------------A---N--H-- 163
A.GM.x.MCR35 --ASG-KE-----QG--E--------.-C-GHCSGSGGE-L--QEESGREQR-P-Y-.--R..-Q--DF----*-T.--K-G--EL-KQ--R--V-SD---.--K-.--T-R----E-THR-----------------M---E----------K----------N--H-- 162
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --ASG-KK--K-LQG-QE---Q----.-C-GRCN-SGG--L--HE-SGREQN-P---.--R..-Q--DFV-----T.--A----EL-KQ-----V-LD---.Q--F.P-T-R----P-TF---V--------------LF--Q-------L--D-............... 148
A.GW.87.CAM2CG --ASG-KK----LQG-QE------AG.-C-ECYNAL-GESLR-QE-S-REQN-----.--R..-Q--DF------A.--A-GK-N---Q-------SD---.----.PAT-R------T----V--------------LF--E-----------------A---N----- 163
A.GW.x.MDS --ASG-KK-----RG-QE------AG.AC-GHWD-LGGE--R-QE-S---QR-P---.--Q..-Q--DF------T.--T-G--DS--Q-----V-SD---.---Y.--T-RT---A-T----V--------------MF--E---------------------N--H-- 163
A.IN.07.NNVA --ASG-KKH---PRG--E------AG.AC-GRCDALGGE--RFQEESGR-Q--P---.-RQ..NH--E-ADR----#-ST--PNDW-GE--K#-V-SD---.----.P-TSRTQ--E-T--F------L--D------M---E--RE-I-L-------------N----- 162
A.IN.95.CRIK_147 --ASG-KKH-K--RG--E-----QA-.-CVGQWK-LGGE----QE-S---QR-P---.--Q..-Q--DF------T.--T-KG-DL--Q-----V-SD---.----.--T-R------T-RM------L---------MF--E-L-........................ 139
A.PT.x.ALI --ASG-KK--G-LQG--E---QTP--.-C-GQCSGSGG-----Q--SGR-QKLP---.--R..-Q--DF------T.--T----EL-KQ-----V-LD---S----.--T-R-Q----T----V----L---R-----MF--E---------------------N--H-- 164
A.SN.85.ROD --ASG-KKH---PRG-QE------AG.AC-GYWN-SGGE--RFQE-S-REQK-P---.-RQ..-Q--DF-----KD.--A----NL--Q-----V-SD---.Q-R-.--T------P-THR-------L--TR-----MF--E---K--N----------A---N--H-- 163
B.CI.88.UC1 --S-G-KKQ-KQQRG--E----TQE-.P--K-SEGQRKQS-R----S--D-N-P---.-R..............NA.-RA-GGG....Q-DT--S--DNE...---.Y---NR---S-T--M--------------------E-------T---N----VSG--N--Y-- 145
B.CI.x.20_56 --S-G-KKQ-KQQRG--E----T-E-.P--K-SE-RRGQS-R---ES--D-N-P-Y-.-R..............#A.-RTKGGR...#Q-DK-NS--D-E...--A.Y---SK---A-T----V-----L--------LF--E-------TH--N---VVSG--N--H-- 144
B.CI.x.EHO --S-G-KKQ-KQQPG--E------RG.PR-ESS--RQERSL-Y---S----N-P--D.--..............KT.LGA-GGG....--DS-ED--DNE...---.R---G----P-TF---V-----L----E----F--E---K---T---N----VSG--N--H-- 145
B.GH.86.D205_ALT --S-G-KK--ERQQG--EK---VPER.P----S--RREQS-R---ES--D-N-P---.--..............NA.RGA-GGG....Q-DA-ES--D-E...--AICKT-I----P-T----V--------Q-----M---E-------T-F-N----VSG--N--H-- 146
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 --S-G-KKQ-KQRRG--E---QTQEG.P----SE-QRGQS-R----S--DSN-P---.-R..............SA.-GAQGGG....Q-GIE-S--DNE...---.Y---NR---P-T---------W-------------E----L--T---N----VSG--N--H-- 145
G.CI.92.Abt96 --S-G-KK-APQQLG--K---Q----.P--K-WEGL-E----YREESG---------.--Q..-T---F-------.--T--A-----X--N--V-SD-N-.----.P-Y------V-------------------------E---------M---Q-------N--A-- 163
AB.CM.03.03CM_510_03 --S-G-KK--EQQRG--E----V-ER.P--K-S-GRRERS-R--EES--D-N-P---.-N...............A.LGA-GGG....Q--A-ES--D-E...--A.Y---SR---P-T--T-------L------D-----E-------T-F-N----VSG--N--H-- 144
H2_01_AB.CI.90.7312A --S-G-KKQ-KQQRG--E-----Q-G.P----S-GRRGES----EES-R--N-P---.--..............TA.-GA-GGG....Q-DIEED--DNE...---.Y---Q----P-T--------------------F--E-------T-F-N-R--VGG--N--Y-- 145
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --S-G-KKQ-K-QRG--E-----PAG.P----SEGRRGES----EES--D-N-P---.--..............NA.-GA-GGG....Q-DIEED--D-E...--A.Y---NK---A-T--------------------F--E-------T-F-N----VSG--N--H-- 145
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --S-G-KKQ-K-PRG--E-----PAG.P----SE-RRGES-R--E-S--D-N-P---.--..............NT.-GA-GGG....Q-DIEED--D-E...--A.Y---NK---S-T--------------------F--E-------T-F-N----VSG-XN--X-- 145
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --S-G-KKQ-K-LRE--E----TPAG.P----S-GRRGES----EXS--D-NXP---.--..............NA.-GA-GGG....Q-DIEED--DNE...--A.Y---NK---E-T----V---------------F--E-------T-F-N----VSG--N--H-- 145
U.FR.96.12034 ---S--KKH-KR--K--E---A----.N----W-GL---FELYQ--SG-D---RF--.A-GQG-SE-EF------T.--TGKD--Q-KQ-----V--E-N-.----.A---R-A----T----V------------D--F--Q-----------N---------N----- 165
MAC.US.x.17EC1 --------------------------.------------------------------.---..-------------.------------------------.----.--------------------------------------------------------------- 163
MAC.US.x.17EFR -----------S--------------.------------------------------.---..-------------.--K-----------------Q---.----.------------------I------------------------------K------------- 163
MAC.US.x.1937 --------------------------.---------G--------------------.---..-------------.--------------------EX--.----.---T-----A----------------------------------------------------- 163
MAC.US.x.2065 -----XX-----------------X-.X--------X--------------------.---..-------------.--------------------E---.----.--------------------------------------------------------------- 163
MAC.US.x.251_1A11 ---T-------ST-------------.--E---------S---L-E-----------.---..---E---------.--------------------E---.----.--------------------------------------------------------------- 163
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------R---KSA-------------.----------------L-------------.---..-------------.-----------------V--E---.----.P-M-R-----------V--------------------------M------------------- 163
MAC.US.x.251_BK28 ----------K-A-----K-------.------------S---L---G-----R---.---..-------------.----K---------------E---.----.---------A-T-------------------------------M------------------- 163
MAC.US.x.80035 --------------------------.------------------------------.---..---X---------.--------------------E---.----.--------------------------------------------------------------- 163
MAC.US.x.81035 --------------------------.------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.--------------M------------------------------------------------ 163
MAC.US.x.85013 -----------X---------X----.------------------------------.---..-------------.--V-----------------E---.----.--------------------------------------------------------------- 163
MAC.US.x.87082 --------------------------.------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.-----G------------------------------------------------------L-- 163
MAC.US.x.92050 --------------------------.------------------E-----------.---..-------------.--------------------E---.----.--------------------------------------------------------------- 163
MAC.US.x.92077 --------------------------.------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.--------------------------------------------------------------- 163
MAC.US.x.93057 --------------------------.---X----------------X--X------.---..---E---------.--V-----------------E---.----.----------------------------------------------------X---------- 163
MAC.US.x.93062 --A---R-------------------.-C----------------------------.---..-------------.--V-----------------E---.----.----------------------------------------------------V---------- 163
MAC.US.x.95058 --------------------------.------------------------------.---..------------X.--------------------E---.----.---------A------------------------------------------X---------- 163
MAC.US.x.95086 --------------------------.------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.----------------X---------------------------------------------- 163
MAC.US.x.95112 --------------------------.------------------------------.---..-------------.--------------------X---.----.--------------------------------------------------------------- 163
MAC.US.x.96016 --------------------------.------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.--------------------------------------------------------------- 163
MAC.US.x.96020 --------------------------.------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.--------------------------------------------------------------- 163
MAC.US.x.96072 --------------------------.------------------------------.---..----E--------.---X----------------E---.----.---------------------------------------------------------E----- 163
MAC.US.x.96081 --------------------------.------------------X-----------.---..-------------.--------------------E---.----.--------------------------------------------------------------- 163
MAC.US.x.96093 ------T-----X-------------.-C------------------X-----X---.---..-------------.--------------------E---.----.----------------------------------------------------V----E----- 163
MAC.US.x.96114 ------X-------------------.-X----------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.--------------------------------------------------------------- 163
MAC.US.x.96123 --------------------------.------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.--K------------------------------------------------------------ 163
MAC.US.x.96135 --------------------------.------------------------------.---..-------------.-----X--------------E---.----.--X-X---------------------------------------------------------- 163
MAC.US.x.97009 ------------------------X-.------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.--------------------------------------------------------------- 163
MAC.US.x.97074 ---X--X-------------------.------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.--------------------------------------------------------------- 163
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------KK--K-PR------------.N----FKG----S---L-------------.---..----E--------.-----K--P-----I-----E---.---I.P-EAR----------------------------------------------------IHS.-- 162
MAC.US.x.SMM142_patent ------KK--K-#R------------#N----FKG----S---L-------------.---..----E--------.-----K--P-----I-----E---.---I.P-EAR----------------------------------------------------IHS.-- 161
MAC.US.x.r80025 --------------------------.------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.----------------X---------------------------------------------- 163
MAC.US.x.r90131 --------------------------.------------------------------.---..-------------.--------------------E---.----.--------------------------------------------------------------- 163
MNE.US.82.MNE_8 ----T-K---KSP-------------.-----WE-L-------L--S---S-L----.---..-----F-----K-.--G-----------I-----E-N-.----.P---R----II-----V------------------E---K---M--------M----N----- 163
MNE.US.x.MNE027 ----T-KK--KSP-------------.-----WEGL-------L--S--S--L----.---..-----F-----K-.--G-----------------E--G.----.P---R----A-T----V------------------E---K------------V---------- 163
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---N--KK-A-KPHGP-E---Q----.-----WEGL-E--L-PR-E-GRDW------.--T..-SE--F-----K-.-VK--G--K-GR-C-NNVG-D-K-.----.A----I---E-T--------------#--------E---K---M---N---------N----- 162
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----G-KM--KRH-G--E--------.-----WEGL-E--G--L-ASG---NLPC--.P-R..----DFV------.--R-K--..--Q-----V--E--E.-I--.A-MNRI---A-------------------------H----------------V----N----- 161
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---NT-SKACKKPQS--DK--S----.Q----WDTL-E-SQR-Q--SGRDWNLH-I-..--..-SP-E--------.--R----....#E-------E.-...--I.A----I---A-T-----------------------E---K---S--YN---------N--R-- 154
SMM.SL.92.SL92B ---IT-SKPA-KH----KK--S---D.S----WDGL-E-SQ--Q--S-RA-N-CLTRD-Y-..--V-EF-------.--T--Q-QQ--Q-C------D--E.-A--.V-W------A-------------------D-----E---------------------N----- 164
SMM.US.04.G078 ----G-KKQ-KRR-N--E---Q----.-----WEGL-E-----R-ASGR--------.A--..-SE----------.--T--A--G--Q-----V-DE---.----.--Y-HA---A-----V-------------------Q----------------V----N----- 163
SMM.US.04.G932 ----G-KKQ-KQH-G--E--------.---K-WKGSGER--R-R-ASGRDW-L----.--A..-SE--F-------.--G----EL--Q----EV--E---.-I--.--W-RT---P-T-----------------------E---------------------N----- 163
SMM.US.04.M919 --ASG-KKQ-KQRHG--E---Q----.-----WEGL-------R-E-G--WNFH-F-.--G..--E--F-------.--R--K--K--Q-----V-DD--E.--E-.T-Y------A------------------------ND-----I---------------N----- 163
SMM.US.04.M922 --A-G-KK---QP-E--E---Q----.-----WEGS-G--L--QE--GR-WNLH-S-.---..-SE--F-------.--R-----K--Q----.......E.----.--Y------A-----------------E-------N----------------V----N----- 156
SMM.US.04.M923 ----T-KKQRKHG-N--E---Q----.-----WEGL-GE----RDASG---------.P--..-CED-F-------.--T--A--D--Q-----V-DD-E-.-I-C.P---R------T-----------------------D---K---L-------------N--A-- 163
SMM.US.04.M926 --A-G-KK--KQQQG--E---Q----.-----WDGL-E-----R-E-GRDWNLP---.--E..-SE--F-------.--R-----K--------V-DD---.----.--Y------P-------------------------D---------------------N----- 163
SMM.US.04.M934 --ASG-KK-PTQRTG--E---Q----.-----WEGL-E-----R---GRDWNLH---.--E..-SE--F-------.--R----IK--------V-DD---.----.--WA-----A-------------------------Q----------------V----N----- 163
SMM.US.04.M935 --A-G-KKQYKQH-G--E---Q----.---K-WDGS----L--RE--GR-WNLH-S-.---..--E--F-------.--R-E---K--Q-----V-DE-SA.---I.P-H-R----A-T-----------------------D----------------V----N----- 163
SMM.US.04.M940 ----G-KKQ-K-H----E-------T.----VFV-S-GALG--Q-ASGRD---RF--.PEPQA-CES-F-------.--T--A--Q--Q-C---V-SDEEN.E--I.--H-R----A-T-----------------------E-------L-------------N--Q-- 165
SMM.US.04.M946 --ASG-KK--KQHAG--E---Q----.-----WEGL-E-----R-E-GRDWNLH---.--E..-SE--F-------.--R----IK--------V-DD---.----.--WA-----A-------------------------Q----------------V----N----- 163
SMM.US.04.M947 ---VT-KKQR-RG-N--E---Q----.-----WDGL-GEC--FR-ESG--S------.P-R..-CE--F-------.-TIG-A--D--Q-----V-DD-NE.A--F.P-T-RA---A-T--M--------------------D-------L-------------N----- 163
SMM.US.04.M949 ----G-KKQ-KQH----E---Q---T.----V-EGSGGALG--QDAS-RV---RF--.PESQA-CE--F-------.--T--A--Q--Q-C---VESDEEN.E---.--H-R----A-T-----------------------E-------L--------V----N--K-- 165
SMM.US.04.M950 --AGG-KKQ-KQRTG--E---Q----.----FWEGL-------R---GRDWNLH---.---..-SE--F-------.--R-----K--------V--D---.----.--H------A---------------------V--DE-G-------------------N----- 163
SMM.US.04.M951 ----G-KKQ-K-R----E-------T.---KIFEDS-GALG--Q-ASGRD---RY--.PKPQA-CES-F-------.--I-GA--Q--Q-C---V-SEEEN.EI--.--H-R-Q--A-T-----------------------E---------------------N--K-- 165
SMM.US.04.M952 --AGG-KK--K-HAG--E---Q----.-----WEGL-----R-R---GRDWNLH---.--E..-SE--F-------.--R-K---K--N-----V-DD---.----.--H------A-------------------------E---------------------N----- 163
SMM.US.05.D215 ---VG-KK--KR-SN-QE---Q----.-----WEGL-E-SQ--R--SG---N--C--.QV...-SE-D-------T.--R----RM-KQ-Q---V--E-N-.-I--.A--------A-T----------------------CP-----------N----V----N----- 162
SMM.US.06.FTq ----G-KKQHKRHLK--E---Q----.----FYDGL---CL--R-ASGRA----C--.-ES..-S---F-------.--R--------Q--I----DDN--.-I--.P-HS-----C-T----V-----------------NQ---------------------N----- 163
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ---V--KKQC-RG-N--E---Q----.-----WEGL-E-----L-ASG---------.P--..-SE----------.--T-----G--Q-----V-DE---.----.--H-R----A-T----------------------NEK------M-M-----------N----- 163
SMM.US.86.CFU212 --AFG-KK-C-QQEG--D--------.-----WEGL-E--LT-R-ESG---------.P-M..--E----------.--R--A-----------V--E--E.----.A-H------A-------------------D-----E-------M-------------N----- 163
SMM.US.x.F236_H4 ------KKQYKRG-N--E---Q----.-----WEGL-E-----L-ASG---------.P--..-SE----------.--T--A--G--Q-----V-DE---.-I--.--H-R----A-T----------------------NE-------M-------------N----- 163
SMM.US.x.H9 ---VT-KKQRXAG-N-XE---Q----.-----WEGL-GE----XDASG---------.P--..-CE--F-------.--T-GA--G--Q-----V-NE..-.---C.P-S-R--V-I-T-------------------V---I---K---X---X---------N--A-- 161
SMM.US.x.PBJ14_15 ---VT-KKQR-RG-N-YE---Q---D.-----WEGL-GE----QDASG---------.P--..-CE--F-------.--T--A--D--Q-----V-SA..-.---C.P-S-R--V-I-T-----------------------D---K---L-------------N--A-- 161
SMM.US.x.PBJA ---VT-KKQR-RG-N-YE---Q----.-----WEGL-GE----QDASG---------.P--..-CE--F-------.--T--A--D--Q-----V-SA..-.---C.P-S-R--V-I-T-----------------------D---K---L-------------N--A-- 161
SMM.US.x.PBJ_143 ---VT-KKQRXAG-N-XE---Q----.-----WEGL-GE----XDASG---------.P--..-CE--F-------.--T--A--D--Q-----V-SA..-.---C.P-S-R--V-I-T-------------------V---I---K---X---X---------N--A-- 161
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---VT-KKQR-RG-N-YE---Q----.-----WEGL-GE----QDASG---------.P--..-CE--F-------.--T--A--D--Q-----V-SA..-.---C.P-S-R--V-I-T-----------------------D---K---L-------------N--A-- 161
SMM.US.x.PGM53 --A-G-KKQ--QR-G-GEK--Q----.-H-K-WEGL-------R-E-GRDWNLH-F-.--G..-SE--F-------.--R-----K--Q-----V-DD--E.-I--.--H------A-------------------------E----------------T----N----- 163
SMM.US.x.SME543 ------KKQH-RG-N--E--------.-----WEGL-E-----L-ASG---------.P--..-SE----------.-TA-KA--G-KQ-----V-DE---.----.--H------A-T----------------------NEK------M-M-----------N--L-- 163
SMM.x.x.pE660.CG7G ---V--KKQC-RG-N--E---Q----.-----WEGL-E-----R-ASG---------.P--..-SE----------.--T-----G--Q-----V-DE---.----.--H-R----A-T----------------------NEK------M-M-----------N----- 163
STM.US.89.STM_37_16 --ASG-KKQRKQH-E--E--------.---K--EGLGE-SGP-Q-AS----N-H---.P-R..--E--F-----K-.--A-SA--E--Q-----V--E--N.----.A-H-R----E-T------L-----S----------E-------M--------V----N--A-- 163
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MAC.US.x.239 GIRYPKTFGWLWKLVPVNVSDEAQ...EDEE.HYLMHPAQTSQWDDPWGEVLAWKFDPTLAYTYEAYVRYPEEFGSKSGLSEEEVRRRLT..ARGLLNM...ADKKETR* 262
A.CI.88.UC2 -V---MC-----------M-Q--E...D--T.NC--------RY--IH--T-V-R-NSM---E-K-FTL------H----P-K-WKAK-K..---IPYS....E.....- 258
A.DE.x.BEN -V---MY--------S-EL-Q--E...---A.NC-V------RH--EH--T-V-Q--SM---N-K-FTL------H----P-K-WKAK-K..---IPYS....E.....- 258
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -V----F----------D-PQG......E-D.-C-L------GS---H--T-M-R---R---E-T-FN-------Y----P---WKAK-K..---IPFS..........- 254
A.GH.x.GH1 -V---MC----------D--Q--E...D--T.N--T------RH--EH--T-L-R-------D-K-FILH-----H----P-K-WKAK-K..---IPYS..........- 256
A.GM.87.D194 -T---MY----------DI-Q--E...-V-T.NC-V------RY--EH--T-V-R---M---S-K-FILH-----H----P-K-WKAK-K..---IPYS....E.....- 258
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -V---MF----------T-PQ-GE...DT-T.LC---S--V-RF---H--T-V-----M--HE-TTFIL------H---ME-DDWKAK-K..---IPFS..........- 257
A.GM.x.MCN13 -----MF----------D-TRQEE...D-GT.-C-L------RF---H--T-I--------HD-K-FILH-----H----P--DWKA--K..---IPFS..........- 257
A.GM.x.MCR35 -----MF---#.............................................Y----HE-K-FIL------H----P--DWKAK-K..---IPFS..........- 214
A.GW.86.FG_clone_NIHZ .................................................................-FTL------HN---P-K-WKA--K..---IPFS..........- 181
A.GW.87.CAM2CG -V---MF----------DT-Q-GEDTET-T-T-C-L------RH--MH--T-V----SM--LK---FT-------H----P-D-WKAK-K..---IPFS..........- 261
A.GW.x.MDS -T----C----------DLPQD.E...NT-T.-C-V----I-KF--QH--T-V-R--SL---E-T-FKL------HQ---P---WKA--K..---IPFN..........- 256
A.IN.07.NNVA -----MFH-----------PQ-GE...DT-T.-C--------KF--RH--T-V-R-------D-V-FRLH-----H----P---WKA--K..----PFN..........- 256
A.IN.95.CRIK_147 ................................................................#-FRL-L----H----P---WKA--K..---IPFS..........- 172
A.PT.x.ALI -----MF----------D-PQ-GE...DT-T.-C-L--V---RH--TH--T-V-R---K--HD-K-FILH-----Y----P-D-WKA--K..---IPFS.....-NRNS- 263
A.SN.85.ROD -V---MF----------D-PQ-GE...DT-T.-C-V------KF---H--T-V-E---L---S---FI-------H----P---WKA--K..---IPFS..........- 257
B.CI.88.UC1 -----R-----------DIPE-ER...GA-T.SC-V----I-S---IH--T---R---L--HD-V-FN-------YQ---P-K-*KA--K..---IPTD..........- 238
B.CI.x.20_56 -V----------------IPE-EE...RA-N.SC-V------S----H--T-V-Q---L--HD-I-FNKF-----YQ---P-K-WKA--K..---IPTD..........- 238
B.CI.x.EHO -V----F---------I-MIA-PE...DE-T.-C-V------A----HE-T-V-Q--SL---D-V-FS-F-----YQ--MP-K-WKAK-R..---IPTE..........- 239
B.GH.86.D205_ALT ------Y----------E-PAATR...-E--T-C------I-S---IH--T-I-Q--SL---D-V-FN-F-----YQ---P---WKA--K..---IPTD..........- 241
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -V----------------IPE-DK...-A-T.SC------A-P---VH--T-I-Q--SL---D-I-FN-------YQ---P-K-WKV--K..---IPTD..........- 239
G.CI.92.Abt96 -----X-----------T------...---T.-C-V------P----ET-------------D-R-FILH----RW----P-AVWKEK-K..Q---PIE..........- 257
AB.CM.03.03CM_510_03 ------Y----------ETPT--R...-G--T-C--------S---YH--T-V-----L--HD-V-FN-F-----YQ---P-K-WKAK-K..---IPTD..........- 239
H2_01_AB.CI.90.7312A ------H----------E-AAVTR...-E--T-C-V-----AA----H--T-V-Q--SL---SD--FN-F-----YQ---P-K-WKA--K..---IPTE..........- 240
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -X----Y---------XE-AAAT-...-E--T-C-V------A----H--T-V-Q--XX---S---FN-F-----YQ--XP-K-W-AK-K..---IPTE..........- 240
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -X----X-----------XTAAT-...-E--TXC-V------A----H--T-V-Q--SH---S---FK-X-----YQ--XP-K-W-AK-K..---IPTE..........- 240
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -V----F----------E-AAATP...-E--T-C-V------S----H--T-V-Q--SL-X-S---FN-------YQ--MP-K-WKA--K..---IPTE..........- 240
U.FR.96.12034 -T-W-MC-------E--DAN-K--...---R.L--VGS----CEE-H---A-V----SS---S-Q-FIKC---------------K----..----PVK...NC.....- 261
MAC.US.x.17EC1 ------------------------...----.----------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.17EFR ---F--------------------...----.----------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.1937 -T----H----------D------...----.-C-I--------------I-----------------------------P--------A..-------...-------- 264
MAC.US.x.2065 -T----------------------...----.-C-X------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------...----.-------------------P--------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------------...---R.----Q-----K-------------------------------------P---------..-------...-------- 264
MAC.US.x.251_BK28 ------------------------...---R.----Q-----K------------------------A-----#----------------..-------...---R---- 263
MAC.US.x.80035 ------------------------...X--X.----------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.81035 ------------------------...K---.----------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.85013 ------------------------...----.----------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.87082 ---X--------------------...---X.-X--------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.92050 ---F--------------------...----.-C---------------------------X----------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.92077 ------------------------...----.----------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.93057 ------------------------...X--X.X---------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.93062 ------------------------...---R.X------------------------S--------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.95058 ------------------------...----.---------------------------X------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.95086 ------------------------...X---.----------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.95112 ------------------------...----.----------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.96016 ------------------------...X--X.----------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.96020 ------------------------...----.----------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.96072 -P----------------------...---R.---T-------------------------------I----------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.96081 ------------------------...----.----------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.96093 ------------------------...---R.XX----X-------------------------X-------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.96114 ------------------------...X---.----------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.96123 ------------------------...----.----------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.96135 ------------------------...----.--X-------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.97009 ------------------------...----.----------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.97074 -T----------------------...----.-X-I------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----L-M-------I---------...----.---V-------------------------------I--------------K--K---A..-----E-...--R---S- 263
MAC.US.x.SMM142_patent ----L-M-------I---------...----.---V-------------------------------I--------------K--K---A..-----E-...--R---S- 262
MAC.US.x.r80025 ------------------------...X---.----------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MAC.US.x.r90131 ------------------------...----.----------------------------------------------------------..-------...-------- 264
MNE.US.82.MNE_8 -P----------------------...-G--.N--L----------------V--------------I----------------------..-----K-...---R--S- 264
MNE.US.x.MNE027 -P----------------------...-G--.N--L----------------V--------------I----------------------..-----K-...------S- 264
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -----MM-----------------...---R.-C-V----I-HL--------------Q---N---FI--------------D--KK---..-----K-...-----NS- 263
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -----MF---------MD------...---T.-C-V-----H-M----------S---K-----------------------D--K----..-----K-...-------- 262
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -----MF-----Q----D-----N...---N.-C-L#----YKMS-----T-----N-M-------F--------W----T----K---A#AG-S-TTKSNM-Q---AS- 258
SMM.SL.92.SL92B ------F-----Q----D-----N...N--T.-C-V-----Y-HS----K------N-H-------F--H-----W----T----E---ANKPKPQKK-...------S- 267
SMM.US.04.G078 -V---MF----------D------...---T.-C-V-----H----------------Q-------FI-------MQ-----D--Q----..-----K-...---GGNX. 263
SMM.US.04.G932 -----MC----------DI-----...---T.-C-V--------------S--------#....--FIK----------------K----..-----K-...------X. 258
SMM.US.04.M919 -----MF-----------------...---T.-C-V----------------------K-------FI-H------D----K---KK---..-----K-...------X. 263
SMM.US.04.M922 -----MF----------D-TE---...T--R.-C-----------------------SQ---N---FI-H-----K---------K----..T----K-...------X. 256
SMM.US.04.M923 -----MV-----------------...---A.-C------------------------E---N-K-FIEH------M--------K----..-----K-...------X. 263
SMM.US.04.M926 -----MF----------S--E---...---T.-C----------------T------SQ---R---FI-H---------------K----..-----K-...------X. 263
SMM.US.04.M934 -----MF-----------------...---T.-C-V----------------------Q-------F--H------E---P----K----..-----K-...---E--X. 263
SMM.US.04.M935 -----MF----------D-TE---...T--R.---V-----Y---------------SQ---K---F-K----------------K----..-----K-...------X. 263
SMM.US.04.M940 -----MK----------D------...T--A.-C-V---V--K-------T----------HS---FI-------WS--------KK---..-----K-...----GNS- 266
SMM.US.04.M946 -----MF-----------------...---T.-C-V----------------------Q-------FI-H----------P----K----..-----K-...D-----X. 263
SMM.US.04.M947 -----MF-----------------...---T.---V----------------------E---N-V-FIKC---------------K----..-----K-...------X. 263
SMM.US.04.M949 -----MK----------T-----E...T--T.-C-V---V--K-------T-V--------HR---FI-------WS--------K----..-----K-...---GGNS- 266
SMM.US.04.M950 -----MF----------D------...---T.-C-V----V----------------SR-------FIK---------------------..-----K-...------X. 263
SMM.US.04.M951 -----MY----------D------...T--T.-C-V---V-N--------T----------HN---FI-------WS--------K----..-----K-...---RGNSX 266
SMM.US.04.M952 -A---MF----------D------...-E-T.---V----------------------Q-------FIKC---------------T----..-----K-...------X. 263
SMM.US.05.D215 -----M-----------D------...---L.-C-V-----A---------------A----N---FIK---------------------..-----K-...---GK... 260
SMM.US.06.FTq -----MM----------E------...N--T.-C-V-----G-------K-----------------IK---D--D---------K----..-----K-...------X. 263
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 -T---MYY---------D------...---T.-C-------H----------------E---S-K-FIK----------------K----..----IK-...------S- 264
SMM.US.86.CFU212 -----MF----------D------...---T.-C-V-----Y----------------------Q-F-K------Y---------K----..---#FK-...------X. 262
SMM.US.x.F236_H4 -----MHY---------D------...---T.-C-V-----Y----------------E---S-K-FIK----------------K----..---#FK-...------S- 263
SMM.US.x.H9 -----MF-------X---------...---T.-C------------------------X---X-K-F-EH------Q----K---Q----..-----K-...----K-S- 262
SMM.US.x.PBJ14_15 -----MF-----------------...---T.--------------------------K---N-K-F-EH------Q----K---Q----..-----K-...----K-S- 262
SMM.US.x.PBJA -----MF-----------------...---T.--------------------------K---N-K-F-EH------Q----K---Q----..-----K-...----K-S- 262
SMM.US.x.PBJ_143 -----MF-------X---------...---T.-C------------------------X---X-K-F-EH------Q----K---Q----..-----K-...----K-S- 262
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----MF-----------------...---T.--------------------------K---N-K-F-EH------Q----K---Q----..----FK-...----K-S- 262
SMM.US.x.PGM53 -----MF----------SA-----...---T.---V----I----------------SQ---R---FI-H---------------K----..-----K-...------S- 264
SMM.US.x.SME543 -T---MY----------D------...---T.-C-V-----H----------------E---S-K-FIK----------------K----..---IYK-...---R--S- 264
SMM.x.x.pE660.CG7G -T---MYY---------D------...---T.-C-V-----H----------------E---S-K-FIK---------D------K----..----IK-...------S- 264
STM.US.89.STM_37_16 ------Q----------DM-N---..ED-GT.---V-----H----------V-----L--H----F--H----------PK---E----..-----K-...------S- 265
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VII-3.1 Gag . . . . . . . . . . . . . . 416
VII-3.2 Pol . . . . . . . . . . . . . . 420
VII-3.3 Vif . . . . . . . . . . . . . . 427
VII-3.4 Vpx . . . . . . . . . . . . . . 429
VII-3.5 Vpr . . . . . . . . . . . . . . 430
VII-3.6 Tat . . . . . . . . . . . . . . 431
VII-3.7 Rev . . . . . . . . . . . . . . 433
VII-3.8 Vpu . . . . . . . . . . . . . . 435
VII-3.9 Env . . . . . . . . . . . . . . 436
VII-3.10Nef . . . . . . . . . . . . . . 443

VII-1 Introduction

The selection of Primate Lentivirus Protein sequences for the
following alignments was based on the sequences in the com-
plete genome alignment as a starting alignment, and complete
or nearly complete genes from other isolates were added if they
increased the diversity of samples represented.

The annotation is mainly based on knowledge from HIV-1,
and should therefore be taken with a grain of salt for HIV-2 and
SIV sequences.
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VII-2 Sequences

Sequences included in the PLV protein alignments.

Name Accession Proteins Author Reference

H1B.FR.83.HXB2 K03455 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)

H1A1.UG.85.U455_U455A M62320 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Oram, J.D. ARHR 6(9):1073-1078 (1990)

H1C.ET.86.ETH2220 U46016 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Salminen, M.O. ARHR 12(14):1329-1339 (1996)

H1D.CD.84.84ZR085 U88822 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)

H1F1.BE.93.VI850 AF077336 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)

H1G.SE.93.SE6165_G6165 AF061642 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)

H1H.CF.90.056 AF005496 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)

H1J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)

H1K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)

H1O.BE.87.ANT70 L20587 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vanden
Haesevelde, M.

J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

H1O.CM.91.MVP5180 L20571 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Gurtler, L.G. J Virol 68(3):1581-1585 (1994)

H1O.CM.94.BCF06 AB485666 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takekawa Unpublished
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H1O.CM.96.96CMA102 AY169803 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)

H1O.CM.98.98CMA104 AY169802 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)

H1O.CM.99.99CMU4122 AY169815 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)

H1O.CM.x.pCMO2_3 AY618998 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Tebit, D.M. Virology 326(2):329-339 (2004)

H1O.FR.92.VAU AF407418 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805
(2002)

H1O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)

H1O.US.99.99USTWLA AY169814 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)

H1O.US.x.I_2478B AB485668 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takekawa Unpublished

H1N.CM.02.DJO0131 AY532635 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)

H1N.CM.95.YBF30 AJ006022 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Simon, F. Nat Med 4(9):1032-1037 (1998)

H1N.CM.97.YBF106 AJ271370 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Roques, P. AIDS 18(10):1371-1381 (2004)

H1P.CM.06.U14788 HQ179987 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)

H1P.FR.06.RBF168 GQ328744 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)
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CPZ.CD.90.ANT U42720 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vanden
Haesevelde, M.M.

Virology 221(2):346-350 (1996)

CPZ.CD.06.BF1167 JQ866001 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Li, Y. J Virol 86(19):10776-10791 (2012)

CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 EF535993 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Van Heuverswyn,
F.

Virology 368(1):155-171 (2007)

CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 DQ373065 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)

CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 EF535994 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Van Heuverswyn,
F.

Virology 368(1):155-171 (2007)

CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 DQ373066 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)

CPZ.CM.98.CAM3 AF115393 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Corbet, S. J Virol 74(1):529-534 (2000)

CPZ.CM.98.CAM5 AJ271369 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Muller-Trutwin,
M.C.

J Med Primatol 29(3-4); 166-72
(2000)

CPZ.GA.88.GAB1 X52154 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Huet, T. Nature 345(6273):356-359 (1990)

CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 AF382828 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Bibollet-Ruche, F. ARHR 20(12):1377-1381 (2004)

CPZ.TZ.00.TAN1 AF447763 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Santiago, M.L. J Virol 77(3):2233-2242 (2003)

CPZ.TZ.01.TAN2 EF394357 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takehisa, J. J Virol 81(14):7463-7475 (2007)

CPZ.TZ.09.UG38 JN091690 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Rudicell, R.S. J Virol 85(19); 9918-28 (2011)
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CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 JQ768416 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takehisa Unpublished

CPZ.US.85.US_Marilyn AF103818 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)

MAC.US.x.239 M33262 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kestler, H. Science 248(4959):1109-1112
(1990)

SMM.CI.79.SIVsmCI2 JX860430 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)

SMM.LR.89.SIVsmLIB1 JX860431 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)

SMM.SL.92.SIVsmSL92A JX860432 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)

STM.US.89.STM_37_16 M83293 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Novembre, F.J. Virology 186(2):783-787 (1992)

H2A.DE.x.BEN M30502 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kirchhoff, F. Virology 177(1):305-311 (1990)

H2A.PT.x.ALI AF082339 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Reeves, J.D. J Virol 73(9); 7795-804 (1999)

H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST M31113 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kumar, P. J Virol 64(2):890-901 (1990)

H2B.CI.x.EHO U27200 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Rey-Cuille, M.A. Virology 202(1):471-476 (1994)
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Name Accession Proteins Author Reference

H2B.GH.86.D205_ALT X61240 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Dietrich, U. Nature 342(6252):948-950 (1989)

H2G.CI.92.Abt96 AF208027 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Brennan, C.A. ARHR 13(5):401-404 (1997)

H2U.FR.96.12034 AY530889 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Damond, F. ARHR 20(6):666-672 (2004)

GOR.CM.04.SIVgorCP684con FJ424871 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)

GOR.CM.07.SIVgorCP2135con FJ424863 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)

VER.DE.x.AGM3 M30931 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Baier, M. Virology 176(1):216-221 (1990)

VER.KE.x.9063 L40990 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hirsch, V.M. J Virol 69(2):955-967 (1995)

VER.KE.x.AGM155 M29975 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Johnson, P.R. J Virol 64(3):1086-1092 (1990)

VER.KE.x.TYO1_patent DJ048201 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Omori, T. Patent: WO 2007049749-A 13
03-MAY-2007; DNAVEC
CORPORATION

SAB.SN.x.SAB1 U04005 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Jin, M.J. EMBO J 13(12):2935-2947 (1994)

GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 M66437 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Fomsgaard, A. Virology 182(1):397-402 (1991)

TAN.UG.x.SIVagmTAN1 U58991 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Soares, M.A. Virology 228(2):394-399 (1997)
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DRL.x.x.FAO AY159321 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hu, J. J Virol 77(8):4867-4880 (2003)

MND-2.GA.x.M14 AF328295 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Souquiere, S. J Virol 75(15):7086-7096 (2001)

MND-2.CM.98.CM16 AF367411 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Takehisa, J. ARHR 17(12):1143-1154 (2001)

MND-2.x.x.5440 AY159322 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hu, J. J Virol 77(8):4867-4880 (2003)

MNE.US.x.MNE027 U79412 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)

RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 HM803690 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Ahuka-Mundeke,
S.

J Gen Virol 2010 Aug 25

RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 HM803689 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Ahuka-Mundeke,
S.

J Gen Virol 2010 Aug 25

RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AF382829 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)

RCM.NG.x.NG411 AF349680 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Beer, B.E. J Virol 75(24):12014-12027 (2001)

SYK.KE.x.KE51 AY523867 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)

SYK.KE.x.SYK173_COMGNM L06042 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hirsch, V.M. J Virol 67(3):1517-1528 (1993)
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Name Accession Proteins Author Reference

LST.CD.88.SIVlhoest447 AF188114 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)

SUN.GA.98.L14 AF131870 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Beer, B.E. J Virol 73(9):7734-7744 (1999)

MND-1.GA.x.MNDGB1 M27470 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Tsujimoto, H. Nature 341(6242):539-541 (1989)

LST.CD.88.SIVlhoest485 AF188115 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)

LST.CD.88.SIVlhoest524 AF188116 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)

LST.KE.x.lho7 AF075269 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hirsch, V.M. J Virol 73(2):1036-1045 (1999)

DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 FJ919724 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Aghokeng, A.F. Infect Genet Evol 10(3); 386-96
(2010)

DEB.CM.99.CM40 AY523865 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)

DEB.CM.99.CM5 AY523866 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)

DEN.CD.x.CD1_CMO580407 AJ580407 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Dazza, M.C. J Virol 79(13):8560-8571 (2005)

GSN.CM.99.CN166 AF468659 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Courgnaud, V. J Virol 76(16):8298-8309 (2002)

GSN.CM.99.CN71 AF468658 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Courgnaud, V. J Virol 76(16):8298-8309 (2002)

MON.CM.99.L1_99CML1 AY340701 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Courgnaud, V. J Virol 77(23):12523-12534 (2003)
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MON.NG.x.NG1 AJ549283 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Barlow, K.L. J Virol 77(12):6879-6888 (2003)

MUS-1.CM.01.CM1239 EF070330 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)

MUS-
1.CM.01.SIVmus_01CM1085

AY340700 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Courgnaud, V. J Virol 77(23):12523-12534 (2003)

MUS-2.CM.01.CM1246 EF070329 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)

MUS-2.CM.01.CM2500 EF070331 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)

TAL.CM.00.266 AY655744 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. Virology 349(1):55-65 (2006)

TAL.CM.01.8023 AM182197 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. Virology 349(1):55-65 (2006)

OLC.CI.97.97CI12 FM165200 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

WRC.CI.97.97CI14 AM745105 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

WRC.CI.98.98CI04 AM713177 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AM937062 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Locatelli, S. Virology 376(1):90-100 (2008)

COL.CM.x.CGU1 AF301156 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Courgnaud, V. J Virol 75(2):857-866 (2001)

MAC.US.x.251_1A11 M76764 Vpx Marthas, M.L. J Med Primatol 18(3-4):311-9
(1989)

MAC.US.x.251_BK28 M19499 Vpx Hirsch, V. Cell 49(3):307-319 (1987)
SMM.SL.92.SIVsmSL92B JX860433 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.SL.92.SL92B AF334679 Vpx Chen, Z. J Virol 70(6):3617-3627 (1996)
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SMM.US.04.G078 JX860415 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.G932 JX860416 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M919 JX860417 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M922 JX860418 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M923 JX860419 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M926 JX860420 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M934 JX860421 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M935 JX860422 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M940 JX860423 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M946 JX860424 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M947 JX860425 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M949 JX860426 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M950 JX860427 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M951 JX860428 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.04.M952 JX860429 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.05.D215 JX860413 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.06.FTq JX860414 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 JQ864084 Vpx Wu, F. J Virol 86(16); 8835-47 (2012)
SMM.US.11.SIVsmE660_FL14 JQ864087 Vpx Wu, F. J Virol 86(16); 8835-47 (2012)
SMM.US.11.SIVsmE660_FL6 JQ864085 Vpx Wu, F. J Virol 86(16); 8835-47 (2012)
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 JQ864086 Vpx Wu, F. J Virol 86(16); 8835-47 (2012)
SMM.US.86.CFU212 JX860407 Vpx Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)
SMM.US.x.H9 M80194 Vpx Courgnaud, V. J Virol 66(1):414-419 (1992)
SMM.US.x.PGM53 AF077017 Vpx Novembre, F.J. J Virol 72(11):8841-8851 (1998)
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 DQ201172 Vpx Kuwata, T. J Virol 80(3):1463-75 (2006)
SMM.x.x.pE660.CG7G JX648292 Vpx Lopker Unpublished
SMM.x.x.pE660.CG7V JX648291 Vpx Lopker Unpublished
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH U21135 Vpu Wei, X. Nature 422(6929):307-312 (2003)
H101_AE.TH.90.CM240 U54771 Vpu Carr, J.K. J Virol 70(9):5935-5943 (1996)
H102_AG.NG.x.IBNG L39106 Vpu Howard, T.M. ARHR 10(12):1755-1757 (1994)
H103_AB.RU.97.KAL153_2 AF193276 Vpu Liitsola, K. ARHR 16(11):1047-1053 (2000)
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 AF049337 Vpu Gao, F. J Virol 72(12):10234-10241 (1998)
H1O.CM.96.96CMABB009 AY169806 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.96.96CMABB637 AY169810 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.97.97CMABB447 AY169813 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.97.97CMABB497 AY169809 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMA105 AY169816 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMABB141 AY169807 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMABB197 AY169811 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMABB212 AY169804 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMU2901 AY169812 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMU5337 AY169808 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.x.pCMO2_5 AY623602 Vpu Tebit, D.M. Virology 326(2):329-339 (2004)
H1O.SN.99.99SE_MP1300 AJ302647 Vpu Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
H1N.CM.02.SJGddd GQ324959 Vpu Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
H1N.CM.04.04CM_1015_04 DQ017382 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
H1N.CM.04.04CM_1131_03 DQ017383 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
H1N.CM.06.U14296 GQ324962 Vpu Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
H1N.CM.06.U14842 GQ324958 Vpu Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 AY169968 Vpu Nerrienet, E. J Virol 79(2):1312-9 (2005)
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505.c2 JN835460 Vpu Bibollet-Ruche, F. J Clin Invest 122(5):1644-1652

(2012)
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 DQ373064 Vpu Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860422
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860423
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860424
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860425
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860426
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860427
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860428
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860429
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860413
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860414
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ864084
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ864087
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ864085
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ864086
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860407
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M80194
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF077017
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ201172
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX648292
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX648291
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U21135
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U54771
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L39106
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193276
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF049337
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169806
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169810
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169813
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169809
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169816
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169807
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169811
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169804
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169812
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169808
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY623602
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ302647
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ324959
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ017382
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ017383
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ324962
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ324958
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169968
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN835460
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ373064


Sequences PLV Proteins

PL
V

Pr
ot

ei
ns

Name Accession Proteins Author Reference

CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 DQ373063 Vpu Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897.c2 JN835461 Vpu Bibollet-Ruche, F. J Clin Invest 122(5):1644-1652

(2012)
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145.c2 JN835462 Vpu Bibollet-Ruche, F. J Clin Invest 122(5):1644-1652

(2012)
CPZ.TZ.02.TAN3_1 DQ374658 Vpu Takehisa, J. J Virol 81(14):7463-7475 (2007)
CPZ.TZ.06.TAN5 JN091691 Vpu Rudicell, R.S. J Virol 85(19); 9918-28 (2011)
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 FJ424866 Vpu Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ373063
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN835461
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN835462
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ374658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN091691
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ424866


PLVProteins

PLV
Proteins

A
lignm

ents
Gag start, p17 start p17 end p24 start

membrane binding phosphorylation site

H1B.FR.83.HXB2 MGARASV.LSGGELDRWEKIRLRPGGKKKYKLKHIVWASRELERFAVNPGLLETSEGCRQILGQLQPSLQTGSEELRSLYNTVATLYCVHQRIEIKDTKEALDKIEEEQ............................NKSKKKAQQAAADTG.HSNQVSQNYPIVQNIQG 140
H1A1.UG.85.U455_U455A -------.---KK--S----------N---R---L--------K-TL-------A---Q--------A----T-----------V--------DV-------N----M-............................--N-QRT-----N--.....S---------A-- 136
H1C.ET.86.ETH2220 ------I.-R-EK--A----K-------H-M---L---N----K--L--D--D--A--K--IK----A----T---K--F-----------K-----------------............................-E-QQ-T---G-ADR...GKD---------M-- 138
H1D.CD.84.84ZR085 -------.----K--A------------------------------L-----------K--ME----A-K--------I-----------K------------------............................-N---R------G--.N-S-----------L-- 140
H1F1.BE.93.VI850 ------I.----K--E----Q-------R--M--LI----------LD----------QK-IR-------------K--F----V--Y----AGVT--------L----............................---QQ-T------K-.....----------L-- 136
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------.-T--K--A----------R-S--I--L-----------L--D----A---Q--MR---------T--IK----A------------V-------EEV-KI-............................K--QE-I----M-K-.N-------------A-- 140
H1H.CF.90.056 -------.----K--A--------------R---L-----------L-------P---L--IE-I--AIK--T---K--F-L--V-----RK-DV------------I-............................---QQ-T------KE.KD-K----------A-- 140
H1J.SE.93.SE9280_7887 ------I.----K--D--------------RI--L-------D---L------SAK--Q---V----A----TQ-IK---------------------M---E----I-............................--N-QQ--K-ET-KK.DNS-----------L-- 140
H1K.CM.96.96CM_MP535 -------.----K--A------------------L-----------L-------T------IT-I---I------IK-----I-V--F---K--V---------L----............................---QR-T--.E-A....DKG----------L-- 136
H1O.BE.87.ANT70 ---S---.-T-SK--A--Q---K--S----R---L-----------C--E----A--NEKL-Q--E-A-K---DS-Q--W-AIVV-W---N-YK-G--QQ-IQ-LK-VMG...............................SRKSAD--KEDTSAR-AG------S-A-- 138
H1O.CM.91.MVP5180 -------.-T-SK--A--R------S--A-R---L---------Y-C-------A--TE-L-Q--E-A-K----D-K--W-AI-V-W---N-FD-R--QQ-IQ-LK-VMA...............................SRKSAE--KEETSPR-T-------T-A-- 138
H1O.CM.94.BCF06 -------.-T-SK--A--R------S--T-----L--------N--CD-----SA--NE-L-Q--E-A-K----D-K--W-AI-V-W---N-F-VQN-QQ-IQ-LK-VME...............................NRKSAD--KGETS-K-T-----V-A-A-- 138
H1O.CM.96.96CMA102 -------.-T-SK--A--Q---K--S----R---L-------D---C--E----A--NEKL-Q--E-A-K----S-Q--W--I-V-W---N-YK-E--QQ-IQRLR--KG...............................NRKSAG--KEDTXTR-TX-----I--A-- 138
H1O.CM.98.98CMA104 -------.-T-SK--A--Q-K-K--C----R---L-----------C--E----A--NEKL-Q--E-A-K----S-Q--W--I-V-W---N-FKVE--QQ-IQ-LR--KG...............................GRKSAG--KEDTSAR-TG----V---A-- 138
H1O.CM.99.99CMU4122 ---S---.-K-SK--A--Q---K--S----R---L-----------C--E----A--NEKL-Q--E-A-K---DS-Q--W--IVV-W--XN-YR-E--QQ-IK-LR-VMX...............................SXKSASD-KEDTXAR-TG-----IP-A-- 138
H1O.CM.x.pCMO2_3 ---S---.-K-SK--A--Q---K--C--R-----L-------D---C--E----A--NEKL-Q--E-A-K---DS-H--W--ITV-W---N-YKVE--QQ-IQ-LK-VMG...............................NRKSAG--KEDTSAR-PG----VIA-A-- 138
H1O.FR.92.VAU -------.-T-TK--A--Q---K--S--------LI----G-D---C--E----A--NE-L-Q--E-A-K----S-*--W-AI-V-W---N-YKVE--QQ-VR-LK--MK...............................-RKPVSSTKENTS-K-TG----V-A-A-- 137
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -------.-T-SK--A--Q---K--C----R---L-------D-S-C--E----A--NEKL-Q--E-A-K----S-Q--W--I-V-W---N--KVE--QQ-IQ-LK-VMG...............................SRKSAGT-KEDTSAR-TG------T-A-- 138
H1O.US.99.99USTWLA I------.-T-KK--T*-Q----S-S----Q---L----K------C--D----A--NE-L-Q--E-A-K---DS-Q--*-AIVV-R---K-YRV---QQ-IQ-LX-VXX...............................SXKSAD.NXEDTXTK-T-------T-A-X 135
H1O.US.x.I_2478B ---S---.-T-SK--A--Q---K--S----R---L-------D---C--E----A--NE-L-Q--E-A-K----S-Q--W--I-V-W---N-YK-G--QQ-IQ-LK-VMG...............................NRKSAS--KEDTSAK-AG----V-S-A-- 138
H1N.CM.02.DJO0131 -------.-T--K--Q--A-Y---------RM--L-----------C----MD-AS--A-L-N--E-A-A----G------AL-V-----SN-QVHN-Q------K-IKE.......................KKERH--EP-NPE-G-AAA.AD-NI-R---L---A-- 145
H1N.CM.95.YBF30 -------.-T--K--Q--S-Y---------RM--L-----------C----MD-AD--AKL-N--E-A-K-----------AL-V-----S--Q-HN-Q------K-K-E..........................QH-PEP-NPE-G-AAA.TDSNI-R---L--TA-- 142
H1N.CM.97.YBF106 -------.-T--K--Q--A-Y---------R---L-----------C----MD-AN--A-LIN--E-A-K----G----X--L-V-----SN-PVHN-Q------K-K-E..........................QH--EP-KPE-GTAAA.ADSSI-R---L---A-- 142
H1P.CM.06.U14788 -------.-T--R--A--R---------------V-----------C----M--A---EKL-E--E-A-R--XDG-Q--W--LVVXW---K----S--QQ-IT-WK--MQ...............................-RKKTS.....EG-TGT---------A-- 133
H1P.FR.06.RBF168 -------.-T--R--A--R---K--S----M---------------C--E-M--A---EKL-E--E-A-R---DG-Q--W--LVV-W---R-VD-S--QQ-IT-WK--MQ...............................RRKKAP.....EG-TGT---------A-- 133
CPZ.CD.90.ANT ---G---.-R-EK--T--S-----------MI--L---RS--Q---LSSS--------EKAIH--S--IEIR-P-II--F--ICV-W---KGEK----EQ-VKTVKMKVMQ.............TQAETGSSQTASRGMLLRLLLLNKQWCQR-LSGEGR----IVDAG- 156
CPZ.CD.06.BF1167 -------.-R-EK-----SV----------LI--L---GN--Q---L----M--AD---K-IM--S--VEI--P-II--F--I-V-H-I-EGEK-Q--EA-V.--VK-KLKITSSE...TTGNEETAKGKKETAVTS....SGQTEKIYP-LPS-G-TGR-----FDAAQ 161
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ------I.-T--R--A--------------MM--L-----------C----M--G---E-L-K--E-A-K----G----F--L-V-W---K--PVE--QQ--T-LK-TAA................................XE-EV-QPQPQQDSN--R-F-V---A-- 137
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -------.-T--K--Q----Y---------MM--L-----------C----MD-A---A-L-R--E-A-K----G----F--L-V-----NN-KVQN-Q---E-LR-KM..........................KAEQKEPEPE---GAAAAPESSI-R---L---A-- 143
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -------.-T--K--D----Y---------MM--L-----------C----MD-T---E-LIN----A-T----G----F--L-V-W------RV---------L--V-Q.............................KS-VKVKQE-AAADP-GGE-R-F---T-A-- 140
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------I.-T--R--A--------------MM--L-----------C----M-NA---EKL-K--E-A-K----G----F--L-V-W---K---VE--QQ--Q-LKAAVNP.......................................EQGETPSA-A-F-V-R-A-- 130
CPZ.CM.98.CAM3 -------.-T--R--A--------------MM--L-------D---C----M--A---E-L-R--E-A-K----G----F--L-V-W---K--SVE--QQ--T-LK-AV.............................TASREQEV-QPQQQQQDSA--R---V---A-- 140
CPZ.CM.98.CAM5 -------.-T--R--A------X-------MM--L-----------C----M--A---ENL-K--E-A-R----G----F--L-V-W---K--QVE--QQ--S-LK-TV..............................AAQEQEV-QPQQQQQESSI-R-------A-- 139
CPZ.GA.88.GAB1 -------.-T--K------V------R-R-MM--L-----------CD---M-SK---TKL-Q--E-A-K----G----F--L-V-W-I-SD-TVE--QK--EQLKRHH................GEQQSKTE.....SNSGSREGG-SQGASA-AGI-G---L---A-- 148
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ------I.-T--R--A----------R-R-MM--------------CD---M--K---Y-L-K--E-A-K----G----F--L-V-W---A---VE--QQ--Q-LK-FVQK...........................ETATAQEA--KQSESNTTEI-R---V---A-- 142
CPZ.TZ.00.TAN1 -------.-R-DK--T--S---KSR-R---LI--L---GS--Q---M----M-NV---WK-IL-----VDI--P-II--F--ICV-----AGERVQ--E--VKIVKMKL.....TVQKN.NSTATSSGQRQNAGEKEETVPPSGNTGNTGRATETPSG-RL--VITDA-- 163
CPZ.TZ.01.TAN2 -------.-R-DK--T--S---K-R-R---LI--L---GS--Q---M----M-NV---WK-IL-----VDI--P-II--F--ICV-----AGEKVH--E--VKIVKVKLS.......INKNNSAAASSGQGQNAGGRETVPSSDNTENTGRTTATPSG-RL---ITDA-- 162
CPZ.TZ.09.UG38 -------.-R-EK-----A-K-----R-R-L---LI--GS--Q---M----M-SK---WK-IL-----VDI--P-II--F--ICV-----EGEKVQN-E--VKIVKVKL......TKQE.....SSSAATSSGQNKNTEETPSGS-EN-GRAAAPSSG.RL--VITDM-- 157
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------.-R-EK--T--S-----------LI--L---GS------M----M-NK---WK-IL-----IDI--P-IV------C--F---AGEKVR--E--V.--VKVKLTTVKDDAAATSSGQGQNAGGRGTAVTP....SGKSEN-SRVTVPPSEGGRL----TDL-- 164
CPZ.US.85.US_Marilyn -------.-T--R--A--------------MM--L-----------C----M--AD--L-L-K--E-A-K----G----F--L-V-W---S-VTVE--QQ--V-LK-V..............VQLQKQQEEKE............-QQQEASG.--IG-S---VI--A-- 142

Gag p15 start p15 end p27 start
MAC.US.x.239 --V-N--.---KKA-EL-------N-----M---V---AN--D--GLAES---NK---QK--SV-A-LVP----N-K------CVIW-I-AEEKV-H-E--K.Q-VQRHLV.............VETGTTET............MPKTSRPTAP-SGRGG---VQ-IG.- 142
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----N--.---KKA-EL--V----------M---L---AN--D--GLADS---SK---HK--SV-A-LVP----N-K--F---CVIW-I-AEEKV-H-E--K.Q-VQRHLV.............VETGTADK............MP-TSRPTAPPGGKGG---VQ-VG.- 142
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----N--.---KKA-QL--V----N-R---M---V---AN--D--GLADS---DK---QK--SV-V-LVP----N-K------CVIW-I-AEEKV-H-E--K.Q-VQRHLV.............VETGTADT............VPKTSRPTAPPSDRRG---VQ-MG.- 142
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----N--.---KKA-EL--V----------M---VI--AN--D--GLAES---SK---QR--SV-V-LVP----N-K------CVIW-I-AEMKV-N-E--K.Q-VQKHLA.............VENETADQ............LP-TSRPTAPPSGKRG---VQ-VG.- 142
STM.US.89.STM_37_16 ----S--.---KKA-EL--V----------M---V---AN--D--GLAES---SK---QK-ITV-E-LVP----N-K--F---CVIW-I-AEEKV-H-E--K.QVVKRHLV.............VETGTANK............MP-TSRPTAPPSGRGG---VQ-VG.- 142
H2A.DE.x.BEN ----N--.-R-KKA-EL--V----------R-------AN--DK-GLAES---SK---QK--RV-D-LVP----N-K--F---CVIW-L-AEEKV---E--K.-LAQRHLV.............AETGTAEK............MPNTSRPTAPPSGKRG---VQ-AG.- 142
H2A.PT.x.ALI ----N--.-R-RKA-EL-R-----------Q-------AN--D--GLAES---SK---QR--KV-E-LVP----N-K--F---CVVW---AEEKV---EG-K.Q-IQRHLA.............AEIETAEK............MPSTSRPTAPPSEQGG-F-VQ-VA.- 142
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ----N--.-R-KKA-EL-------------R-------AN--D--GLAES---SK---QK--TV-D-LVP----N-K--F---CVIW-I-AEEKA---E--K.QKVQRHLV.............AETKTTEK............MPSTSRPTAPPSGNGG-F-VQ-VA.- 142
H2B.CI.x.EHO ----G--.---KKT-EL--V--------R-M-------VN-----GLAESR-GSK----K-RKV-G-LVP----N-K------CVIF-L-AEEKV---E--K.--AQRHLA.............AD...TEK............MP-MSKPSKPTSRL..A--VQ-IA.- 137
H2B.GH.86.D205_ALT ----G--.---KKT-EL--V----------M---V---VN--D--GLAES---SK---QK--KV-A-LVP----N-K--F-I-CVIF-L-AEEKV---E--K.--AQRHLA.............AD...TEK............MP-TNKPTAPPSGG..---VQ-LA.- 137
H2G.CI.92.Abt96 ----S--.---KKA-EL--V----------M---V---AN--D--GLAES---SK---QK--SV-A-LVP----N-K------CVIW-L-AEQKV-H-E--K.QVVQRHLV.............VETGTTEK............VP-TSRPIAPPSGRGG---VQ-VG.- 142
H2U.FR.96.12034 ----N#-.---KKV-EL--V----N-----M---V---AN--D--GLAES---AK---QK--SV-A-LVP----N-K------CVIW-L-AEEKV-H-E--K.Q-VQRHLA.............VETETAEK............MP-TSRPTXPPSGGRG---VQ-IG.- 141
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -------.-T--R--A--R---K--S----M---VX----------C--E-M--A---EKL----E-A-K---DG----W--LVV-W---R--DVS--QQ--E-FK-AMS......................................KRKSDSRPET-----V-T-A-- 131
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -------.-T--R--A--R---K--S----M---V-C---------C--E-M--X---EKL----E-A-K---DG----W--LVV-W---R--DVS--QQ--E-FK-AMS................................-RKSDSRP......ET-----V-A-A-- 131
VER.DE.x.AGM3 ---AT-A.-NRRQ--KF-H-----T-----QI--LI--GK-M---GLHER---SE---KK-IEV-Y-LEP----G-K--F-L-CV-F---KDK-V---E--VAIVRQCCHL.............VEKERNAE...RNTTETSSG-KKNDKGVTVPPGG---F-AQ-QG.N 152
VER.KE.x.9063 ---AT-A.-K-RQ--QF-------N-----QI--LI--GK-M---GLHDR----ED--KK-IEV-F-LEP----G-K--F-L-CV---I-REQKV---E--VATVRQCCHL.............VEKEKRAT......EPSSGEKKSNRE-TAPPGG.---F-AQ-QG.N 148
VER.KE.x.AGM155 ---AT-A.-NRRQ--EF-H-----N-----QI--LI--GKKMD--GLHEK----E---KK-IEV-S-LEP----GMK----L-CV-L----EKKV---E---AIVRQCCHL.............VDKEKTAV......TPPGGQ-KNNTGGTATPGG.---F-AQ-QG.N 148
VER.KE.x.TYO1_patent ---AT-A.-NRRQ--QF-------N-----QI--LI--GK-M---GLHER----E---KR-IEV-Y-LEP----G-K--F-L-CV---L-KEQKV---E--VATVRQHCHL.............VEKEKSAT......ETSSGQKKNDKGIAAPPGG.---F-AQ-QG.N 148
SAB.SN.x.SAB1 ---SN--.---RK--AF-SV----N-------R-L----K--D--SLSAN----K--VVK--SV-L-LVP----N-IA-F-LCCV-A-I-AE-KV---E--KA-VK--VPA...EMTE...SATATSSGQTK.........ELQAKKKNEPTVTPSGG-R-----SVN.N 153
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --GGH-A.---RS--TF-------N-----QI--LI--GK-M---GLHEK----K---QK-IEV-T-LEP----G-KA-F-LCCVIW-I-AEQKV---E--VVTVKQHYHL.............VD..KNEKAA...........KKKNE-TAPPGGE-R---V-NQN.N 142
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ---GH-A.---RN--TF-------N-----Q---LI--GKKM---GLHEK----K---QK-IEV-S-LEP----G-K--F-LCCVIW-I-AEQKV---E--VVLVKQRCHL.............VEKEKTAA......APSGGQ--NYNTAATP-GR.HG---V--QN.N 148
DRL.x.x.FAO ---S--G.-R-EK--AF--V----S---------L--VAK--D--GLHER---SQ---QK---V-F-LVP----N-I--F--CCVVW---SKVKVT--E--VQ-VKQHCHL.............VD..K.NENAA.........SKNENGETAT-SGR-R----QVVN.Q 143
MND-2.GA.x.M14 ---S--G.-R-EK--EL-T-----S-----Q----I-V-K--D--GLHEK----Q---EK--SV-F-LVP----N-LA----CCCIW---AKVKVT--E--KK-V-QCFHL...AAKG...ESAASE.KEEK..................ATATPSGR-K----QIIN.Q 143
MND-2.CM.98.CM16 ---S--G.-R-EK--EL-------S-----Q----I-V-K--D--GLHEK---SK---EK--SV-F-LVP----N-I-----CCCVW---AKEKVT--E--KE-VKQKLHL...VAEK...ENAASE.KEQR..................AIVTPSGR-K----QIIN.Q 143
MND-2.x.x.5440 ---S--G.-R-EK--EL-------S-----Q---VI-V-K--D--GLHEK---SQ---EK--SV-F-LVP----N-I-----CCCIW---AKVKVT--E--KE-VKQRYHL...VVER...ENAASE.EEKGA..................TATPAVR-K----QVIN.Q 143
MNE.US.x.MNE027 ----N--.---KKA-EL-------------M---V---AN--D--GLADS---NK---QK--SA-A-LVP----N-K------CVIW-I-AEEKV-H-E--K.Q-VQRHLV.............VETGTAET............MPKTSRPTAP-SGKRG---VQ-IG.- 142
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ------I.-T-KK--A--Q------S----M---LA--C------GLSDT--DSAG--EK---V-L-LVP----G-K--F-LCCA-W---KEVKV---E--VQYVKKQCHL...VEKE...DTAGE..K.EKGAT.................MT-SGQRG-----TIN.Q 142
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -------.---KK--A--Q------S----M---L----------GLSDT--DSAV--QK---V-L-LVP----G-K--F-LCCA-W---SEVKVR--E--IQYVKKQCHL...EDRE...DSAAE..K.EKGAT.................AT-SGQKG----ITVN.Q 142
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ------L.---KK--A--SV----------M---L---CKK-NK-GLSDH----AT--EK---V-L-LVP----G-K--F-LCCV-W---KEVKV---E--VA-VK-CCHL...VEKA...ENTTE..K.EKGAT.................APPSGQRG----ITIN.Q 142
RCM.NG.x.NG411 ------I.---KK--A--QV----------M---L---C------GLSDT---SA--IQK-I-VIL-LVP----G-K--F-LCCV-W---KEVKV---E--VAHVKKQCHL...VDKD...ENAGE..Q.EKGAT.................VT-SGQRG-----TIN.Q 142
SYK.KE.x.KE51 ---GG-AI-T-RK--KY-------K---R-LVR-L---GK--D--GLSDQ---SK---E--IKTIL-LEKH---N-K--FGIT-VVWA--AEKDVE--EQ-KQ-VK-ACNW...EDEET.VTSSGQKENSNDTA....T-SGREGKMQLPAAMP-SGG-G---LIR-P-N 162
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---AG-AI-T-R----Y-------K---R-LVR-L---KK--D--GLSDQ-M-SK---EK--TV-L-LEAN---N-K--FGIISVVWA--AKK-VE--EQ-KQ-VK-ACNW...KDDPP.ATSGGQSENSSQNM.ASET-SGQKVVQQEKQKAATPPPRG---LLR-P-N 165
LST.CD.88.SIVlhoest447 --SGN--.--RQIEGEFCS-----DS--T-QKR-L---T---D--GLGAH----AD--KK---VCW-LYS---KN-KA-VG--CV-C-C-LG-KVA--Q--MQ--KI-PTQ.........................................EERQPK-G---L-REN.Q 127
SUN.GA.98.L14 ---GN-T.VDREVVRSF-RVA-K-----T-QAR-V---GK--D--GL-KE--R-V---QK--SVCW-LYAS--KN-KA-VG--CV-A-C--G-PV---Q---K-VRL-PAK...NEEAQ.A.....................................---F-VQREG.Q 127
MND-1.GA.x.MNDGB1 --NGN-A.-L-TD--KF-----KR----C-R---LC-CKG--D--GLSDK----QQ--EK--SVCW-LYDQ--DN-KA-VG--CVVA-I-AG----S-QD--K-LKVITRK...EEKQ...EDE..................................-K-F-VQRDAA- 129
LST.CD.88.SIVlhoest485 --SGN--.--RQIEGEFCS------S--T-QKR-----TK--D--GLGAH----AD--KR---VCW-LYS---KN-KA-VG--CV-C-C-LG-K-AN-A--MQ--KI-PTQ.........................................EDRQ-K-G---LIREN.Q 127
LST.CD.88.SIVlhoest524 --SGN--.--RQIEKDFCNV-----S--T-QKR-VD--TK--D--GLGAN----A---KK---VRW-LYP---KN-KA-VG--CVIC-C-LG-RVN--Q--IN-VKI--NK...........................................PVPE-K-F-LIREN.Q 125
LST.KE.x.lho7 --SGN--.--RQIEKDFCSV-----S--T-QKR-VE--TK--D--GLGSQ----A---KK--SVCW-LYA---KN-KA-VG--CVIC-C-LGVR-S--Q--IS-VKI-PAP...EAAGK.K..................................Q-TGG---LIREN.Q 130
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---GR-AP-T-KA--KF--V----K-----MI--L---A---D--GLSEA---NK---QE--TR-T-LEA----N-K---G-CCVIWAC-AGLQ-E--E--KKAVKLRIAQVEAEDQLEMQVLQKKAEAEAAKKQGAVSAQAQPA-VQSAAPQQGTV-RG----LRQG.- 169
DEB.CM.99.CM40 ---GR-AP-T-AA---F--V----K-----MI--L---GK--D--GLAAA---NK---QE--TR---LEA----N-K---GI-CVIWAC-ANLSVD--E--KKAVYRRIKQ...VEQEEELEMALIQRQKEKEVEQK.QQ-QQE-RQQEPQAAPQTTP-V----LRQG.Q 165
DEB.CM.99.CM5 ---GR-AP-T-AA---F-------K-----LI--L-------D--GLAGA----K---QE--TR---LEAS---G-K---GI-CVVWAC-ANLSVE--E--KKAVARRIKQ...AEQEEELEMALIQKKAEKELEKK..Q-TQ...---ADTQQKTNQPA-F--LRQG.Q 161
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --SGS--PMT-AA---F--V-----S----MI--LI-SKK-M---GLGEQ----Y---QT-IET-A-LEPQ---S-K--FR-CCVVW-C-RGL-VA--E---REVRKRIGA...KKKNIVIGNADQGDDQPPQGAAG.GGSSAE-G-S-GGSSFRDPN-------RTA-- 166
GSN.CM.99.CN166 ----H-AM-T-TK---Y--V----K-----MI--L----K----Y-LSDA---NQ----R--EIVF-LEP----A-K--FGI-SV---I-AD-QVE--EQ-KQQVRIRCHL.............EETKG.KEKQ..........NKDPPGAAGGQAV------VIR-A-- 146
GSN.CM.99.CN71 ----H-AM-T-TK---Y--VS---R-----AI--L----K----Y-LSGS---SK---Q-V-EVTS-LEPN---S-K---GI-SV---I-AD-WVE--EQ-KKQVQIRCHL.............VGTKE.KETQ..........NKDPPGAAGGQAV--------R-A-- 146
MON.CM.99.L1_99CML1 ----H-AM---TK--KY--V----R-----LI------AK--D--GLSDS----QD--KK--EVIL-LQP----SIK--FGIASV---I-AG---E--EQ-KQQVKIRCHL...AGEQG.EQK......................A---AAPPTGGVP-G---V-RTQG- 144
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 ----H-AM-T-TK---Y--V----K---R-LI-------K-----GLSDS----K---QK--EV-I-LEP----S-K--FGITSV-W-I-AEV-VE--EQ-RKQ-RIRCHL.............ADKQGE.E...................KTAQ--T-A----IR-P-- 137
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ----H-AM-T-NK---Y--V----K-----LI---I------D--GLSDS---SRD--QK-IEVIL-LEPA---S-K--FGI-SV-W-I-AEVHVE--E--KKQ-RARCHL.............EEKKGEKE...................SQAQAA.-A---VIR-A-- 137
MUS-2.CM.01.CM1246 ----H-AM-K-TK-NKY--V----K-----LI-------------GLSDT---SKD--QR--EVIC-LEE----A-K--FGI-SV-W-I-ADVTV---E--KKQ-RIRCHL.............AEKKEDSKG................-S-AKATTSG----VIRTA-- 141
MUS-2.CM.01.CM2500 ----H-AM-T-TK--KY--V----K---R-LI-------K--D--GLSDS----K---QR--EVIL-LEP----S-K--FGI-SV---I-AEVSVE--E--KKQ-RMRCHL.............GEKKEQQEQ...............R-QPSGAGAS-----VIRTA-- 142
TAL.CM.00.266 ----H-AM-T-RA--KY--V----K-----MV-------K-M---GLSDA----K---VK-IEAIYMLEPN---GIK--FGI-CV---I-AG-D-E--EQ-KAEVRKRCHL...GEKKE.TTEEEK.....................VRKATVT-SGQTG----IR-A-Q 145
TAL.CM.01.8023 ----H-AM-T-RA--KY--V----K-----EVR-V----K-M---GLSDA----K---VK-IEAIS-LEPN---GIK--FGI-CV---I-AG---E--EQ-KAEVKKRCHP...VEKKE.ESKG.................TTE-G-VRSAIVT-SGH-G----IR-A-Q 149
OLC.CI.97.97CI12 --GTE-K.IDPEL-KKL-RV---ET---C-RRA-VK--VQ--KHLCID-DD-G-K---KR-VEK-L-LEEG-TQK-K--L-ICIVIL-LQEGLPVRN-I--KKRVKVKE.............................................KKEEQLAM--IR-A-- 124
WRC.CI.97.97CI14 --SGN-IS-APHICEGLQRVH--KDS----QK-----LVK---KLCLDSA-IS-A--VKKLMSH-A-L-PDA-K-VK-IWGMLCV-A-L-E--PCRN-Q--KE-VNV--KK...P...........................................---M-VLRTA.Q 123
WRC.CI.98.98CI04 --SGN--S-APHICEGLQ-VH--K-S----QK--VI-LVK---KLCLDST-IA-ET-TKKLMEH-A-LVPD--K-VK--WGMMCV-A-L-A--PCTN-Q--KE-V-VKDTK...QKEKP.......................................---M-VLRTA.Q 127
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --SGN-IS-APEICESLQRV---KDS--T--R--L--LVK---KLCLDGK-ISSQ--VKKLCEHIA-LVPE--KTI--IWGMISV-A-LYNN-QVS--QA-IK---VRPRE...EKA.........................................-V-M-VLRGP.Q 125
COL.CM.x.CGU1 --NEQGL.-GKKT-EDLQ-V--KK-K-GC--I--VR-MCT-VS-CVLIFE--KSAT-VA---EKVT-LVD----V-----G.CSVC--L-RKWN-E--Q--EK-V--AYKK...QAMIE.MASKEEEKAK........................KEAEKLDM---TGP.Q 139

416
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2013



G
ag

PLV
Proteins

PLV Proteins

CyPA binding major homology region
H1B.FR.83.HXB2 QMVHQAISPRTLNAWVKVVEEKAFSPEVIPMFSALSEGATPQDLNTMLNTVGGHQAAMQMLKETINEEAAEWDRVHPVH.AGPIAPGQMREPRGSDIAGTTSTLQEQIGWMTN.....NPPIPVGEIYKRWIILGLNKIVRMYSPTSILDIRQGPKEPFRDYVDRFYKTL 304
H1A1.UG.85.U455_U455A -P----L-------------D------------------------M---V------------D-----------L----.----P------------------V--------G.....-------D--R----------------V--------------------F--- 300
H1C.ET.86.ETH2220 -----P--A-----------------------T-----------------------------D-----------L----.---V------D-----------------A---G.....---V---D-------------------V-----K--------------F--- 302
H1D.CD.84.84ZR085 ------L-----------I-----N-------------------------------------------------L---Q.---V----------------------------S.....---------------------------V------------------------ 304
H1F1.BE.93.VI850 -----SL-----------I----------------------T--------------------D-----------L----.---AP-----------------------Q---G.....---V---D-------------------V-----K--------------F-V- 300
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------T-------------------------------------L----------------D-----------M--QQ.---FP---I-------------S-----T---G.....---------------------------V--------------------F-C- 304
H1H.CF.90.056 ---------------------------------------------A----------------D----------------.----P-----------------------A---G.....--A----D-------------------V-----K--------------F--- 304
H1J.SE.93.SE9280_7887 -P----L-----------I-------------------------------I-----------D----------------.--------V-----------------------G.....---------------------------V--------------------F-A- 304
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------L-----------I-------------T-----------------------------D---D-------L----.----P-----------------------A---S.....---V-----------------------V--------------------F--- 300
H1O.BE.87.ANT70 -----------------A------N--I----M------ISY-I-----AI----G-L-V---V-----V----T--PP.V--LP---I---T----------Q----H-T-...RPNQ.-----D--RK--V-----M-K----V-----K------------------ 303
H1O.CM.91.MVP5180 -----------------A------N--I----M------V-Y-I-----AI----G-L-V---V----------T--PA.M--LP---I---T----------Q----I-T-.R.GAN..S----D--RK--V-----M-K----V------------------------ 303
H1O.CM.94.BCF06 ------L----------A------N--I----M------V-Y-I-----AI----G-L-V---V----------T--PA.M--LP---L-D-T----------Q----N-I-...RPN-.-V---D--RK--V-----M-K----V-----K------------------ 303
H1O.CM.96.96CMA102 ------L----------A------N--I----M------V-Y-I-----AI----G-L-V---V----------T--IP.V--LP---I---T----------Q----H-T-R....P-NX----D--RK--VX----M-K----V-----K------------------ 303
H1O.CM.98.98CMA104 ------L----------A------N--I----M---X---SY-X-----AI----G-L-V---V----------T--IA.V--LP---I---T--------------VH-T-R....A-N-----D--RK--V-----M-K----V-----K------------------ 303
H1O.CM.99.99CMU4122 -----P-----------A------N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V-----S----T--PA.M--LP-------T----------Q---VH-T-R....A-N-----X--RK--V--X--M-K----V------------------------ 303
H1O.CM.x.pCMO2_3 -----P-----------A------N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V------D---T--PA.V--LP---I-D-T----------Q---VH-I-R....P-QS----D--RK--V-----M-K----V------------------------ 303
H1O.FR.92.VAU ------L----------A--K---N--I----M--------Y-V-----AI----G-L-V-E-V--D---D--KT--PV.V--LP---I---T---------------H-T-R....A-Q-----D--RK--VI----M-K----V-----K-R-E--------Q----- 302
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----SL----------A------N--I----M------I-Y-T-----AI----G-L-V---V----------T--PA.---LPV--I---T----------Q---VH-I-R....P-Q-----D--RK--V-----V-K----V------------------------ 303
H1O.US.99.99USTWLA -A---PL----------A------N--I----M------ISY-I-V---AI----G-L-V---V------D---T--PP.I--LP---I---T----------Q----H-TSR....PGN----XD--RK--V-----M-K----V------X----------------- 300
H1O.US.x.I_2478B --I--P-----------A------N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V-----S----T--PP.I--LP---I-D-T----------Q---VH-V-R....NPN-----D--RK--V-----M-K----V------------------------ 303
H1N.CM.02.DJO0131 --I--PLT----------I-----N-------M--------A---------------------V----------T--XP.X--LP---L---------------X--VT---S.....---V-------K--V----R-------V---E-K------------------ 309
H1N.CM.95.YBF30 -----PLT----------I-------------M--------S---------------------V------D---T---P.V--LP---L-D-------------A--VA---A.....---V---D--R---V----R-------V---E-K------------------ 306
H1N.CM.97.YBF106 -----PLT----------I-----N--I----M--------S---S-----------------V----------T--AP.V--LP-----D-------------A--VA---S.....-------D--R---V----R-------V---E-K------------------ 306
H1P.CM.06.U14788 --T-MPL----------A------N--I----M------I-D-I-----A-----G-L-V---V----------T---P.V--LP---L---T-G--------K----T---R.....-N-V---D--RX--V-----V-K--C-V-----K-----------X------ 297
H1P.FR.06.RBF168 --T-LPL----------A------N--I----M-----SI-D-I-----A-----G-L-V---V----------T--AP.V--LP---L---T-G-----XX-K----T-I-R.....-N-V---D--RK--V-X---V-K----X-----K------------------ 297
CPZ.CD.90.ANT IAR--PLT---------C----N-N----------------H-------A--D--G---V---V----------L--T-.---VQA--L---T----------V---MQ--ST..PQQ-GGV---D-------M----V--X---V---E-K-----------------I 323
CPZ.CD.06.BF1167 -PR--P-----------T----N-K----------A---I-H-------AI-D--G---V---V------D---L--T-.---LV--TL---T----------IV---Q-V-TPQ..NQGGV---D------------L-K----V-----------------------I 328
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -LM--PM---------------N-N-------M----------V-----AI----G---V---V-----L----T----.--------L--A------------A---A---A.....---V------R--VV-----V------V-----K------------------ 301
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----PL-----------------N-------M------------------------------V----------G----.M---P---V---------------A--VA---A.....---V---D--R---V------------A-----K-----T------------ 307
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----SL-------------------------M-----------------I--------I---V----------T--I-.----P------------------I---V----S.....---T---D------V------------V-----K------------------ 304
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -LT-NP-----------A------N-------M-----------------I--------I---V--D-------T--T-.----------------------S-E--V----A.....-------D--R---V-------K----V-----K------------------ 294
CPZ.CM.98.CAM3 -L---PM-----------I---N-N-------M----------V-----AI----G---V---V----------T----.---V----L--A------------V---A---A.....---V------R--VV-----V----C-V-----K------------------ 304
CPZ.CM.98.CAM5 --I---M-----------I---N-N-------M----------V-----A-----G---V---V----------L----.--------L--A---------------VA---A.....----------R--VV-----V-K--C-V-----K------------------ 303
CPZ.GA.88.GAB1 ---------------------------------------L---V-----A-----G---V---V----------L--T-.--------L---------------------T-A.....-------DV-R--V------V----C-V------------------------ 312
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --I---M-----S----A--------------M----------V-----AI----G---V---V----------L--L-.---V-----------------------V----S.....---V------R--VV-----V----C-V-----K----------------V- 306
CPZ.TZ.00.TAN1 VAR--P----------R-I---G-N----------------Y---S---A--E----------V----------A--A-.---QQA-ML---T-A------------VL---T..PQAQGGV---D------------L------V-----K-----------------I 330
CPZ.TZ.01.TAN2 VAR--PL----------T--D-G-K----------------Y---S---AI-E------I---V----------A-XA-.---MQA-ML---S-A--------V---VM---T..PQAQGGV---D------------L------V-----K-----S-----------I 329
CPZ.TZ.09.UG38 AAR--P----------RT--D-G-N-----I----------Y-------AI-D----------V------D---T--A-.---QQA-ML---T-A-------SV---VQ---T..PQAQGGV---D-------I----L------V-----K----------------CI 324
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 TAR--P-----------T----G------------------Y---S---AI-E----------V----------L--A-.---QQA-ML---T-A--------T----Q---TPP..AQGGV---D------------L----N-V-----K-----A-----------I 331
CPZ.US.85.US_Marilyn ------M----------A------N-------M----------V-----AI----G---V---A------D*--T--L-.---------------------------V----A.....-------D--R--VV-----V-K--C-VG----K------------------ 305
MAC.US.x.239 NY--LPL----------LI---K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--D------IIRDI------D--LQ--QP..A-.QQ--L---S---------SVD---Q--YR....QQN-----N--R---Q---Q-C----N--N---VK-------QS-------S- 305
SMM.CI.79.SIVsmCI2 NYT-LPL----------LI---K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------II--I------D--LQ--NV..--LPA--L---S----------VD---Q--YR....QQN-V---N--R---Q---Q-C----N--N---VK-------QS-------S- 306
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 NY--LPL-------*--L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D*-LQ--QP..S--PA--L--------------VD---Q--YR....QQN-----N--R---Q-R-Q-C----N--N---VK-------QS-------S- 304
SMM.SL.92.SIVsmSL92A NY--LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--LQ--QP..--LPA--L--------------VE---Q--YR....AAN-----N--R---Q---Q-C----N-VN----K-------QS-------S- 306
STM.US.89.STM_37_16 NY--LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-QL--C--E------II--I------D--MQ--QP.P--LPA--L---S---------SPE---Q--YR....QQN-----N--R---Q---Q-C----N-VN---VK-----T-QS-------S- 307
H2A.DE.x.BEN NY--VPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--D------IIR-I------D--SQ--IP..--LPA--L-D------------VD---Q--YR....PQN-V---N--R---QI--Q-C--K-N--N----K-------QS-------S- 306
H2A.PT.x.ALI NYT-VPL-----D----L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--D------IIR-I------D--VA--IP..--LPA--L--------------VE---Q--FR....PRN-V---N--R---QI--Q-C----N--N----K-------QS-------S- 306
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST NYT-VPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--D------IIR-I------D--AQ--IP..--LPA--L--------------VE---Q--FR....PQN-V---S--R---QI--Q-C----N--N----K-------QS-------S- 306
H2B.CI.x.EHO NYS-LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--QQ--SP..--MPA--L--------------VE---Q--YR....PQN-V---N--R---Q---Q-C----N--N----K-------QS-------S- 301
H2B.GH.86.D205_ALT NY--LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--QQ--SP..--MPA--L-D------------VE---Q--YR....AQN-V---N--R---Q---Q-C----N--N----K-------QS-------S- 301
H2G.CI.92.Abt96 NY--LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----CL-Y-I-Q---C--E------IIR-I------X--LQ--QQ..--PPA--X---T----------IE---Q-THR....QQN-----NX-R---X---Q-C---XN--N---VK-------QS-------SX 306
H2U.FR.96.12034 NYA-LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I--D---D--TQ--NQ..--PPA--L--------------VE---Q--YR....PQN-----N--R---Q---Q-C----N--N----K-------QS-------S- 305
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----PL----------A------N--I----M-----SI-Y-I-----AI----G-L-V---V----------Q--AV.V--LPV--L---S-G--------Q---VA---R....N-N-V---D--RK--V-----V-K--C-V-----K------------------ 296
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----PL----------A------N--I----M-----SI-Y-I-----AI----G-L-V---V----------L--AV.V--LPV--L---S-G--------Q---VA-I-R....N-N-V---D--RK--V-----V-K--C-V-----K------------------ 296
VER.DE.x.AGM3 AWI-VPL----------A----K-GA-IV---Q-----C--Y-I-Q---VL-D--G-L-IV--I------Q--IA--PP.---LPA--L-D------------V---LE-IYT....A--RVD--A--R-------Q-C-K--N-V-V---------A-K--------AI 317
VER.KE.x.9063 AW--VPL----------A----K-GA-IV---Q-----C--Y-I-Q---VL-D--G-L-IV--I------Q--VT--PP.---LP---L-D------------V---LE-IYT....A--RVD--A--R-------Q-C-K--N-V-V-----------K--------AI 313
VER.KE.x.AGM155 AW--VPL----------A----K-GA-IV---Q-----C--Y-I-Q---VL-D--G-L-IV--I------Q--VT--PP.---LPA--L-D-G----------V---LE-IYT....A--RVD--A--R-------Q-C-K--N-V-V-----------K--------AI 313
VER.KE.x.TYO1_patent AW--VPL----------A----K-GA-IV---Q-----C--Y-I-Q---VL-D--G-L-IV--I------Q--VT--LP.---LPA--L-D-----------SV---LE-IYT....A--RVD--A--R-------Q-C-K--N-V-V-----------K--------AI 313
SAB.SN.x.SAB1 -W---PL-----------I---K--A--V------A---I-Y-I-Q---A--E--G-L-IV-DV------D--LR--PP.QQ-P-Q-VL-D-Q----------I----E-T-R....AQNAVN--N---G------Q-C-K--N-VN----K-------K--------A- 318
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 AW---PL----------C----RWGA--V---Q-----CLSY-V-Q---VI-D--G-L-I---V----------T-RPP.---LPA--L-D-T---------SI----E-TF-....A--R-D--AQ-RK-V----Q-V-Q--N-QKV-----------Q--------A- 307
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -W--TPL----------T----R-GA-IV---Q-----CLSY-I-Q---VI-D--G---II--V--D---Q--IT--PP.---LPA--L-D-----------SVA---E-TF-....A--RVD--R--RG-V----Q-C-K--N-I-V------A----K-------QA- 313
DRL.x.x.FAO -A----------------I---K--A--V---L-----CISY-I-Q---AI-D--G-L-IV-DI------D---R--QV..--LPQ-VL-N-S---------SIE---E-T-R....AQDS-N--A--RQ-VV---QRC-T--N-VN---VK-------K--------A- 307
MND-2.GA.x.M14 TP---G-----------CI---K----IV---I-----CL-Y---G---AI-E--G-L-IV-DV------D--LR--QV..--LPQ-VL-N-T---------SIE---E-T-R....QQEQVN--A---Q--V---Q-C-S--N-VN----K-------K--------A- 307
MND-2.CM.98.CM16 TP---G-----------CI---K----IV---I-----CL-Y---G---AI-D--G-L-IV-DV------D-NLR--QV..--MPQ-VL-N-T---------SIE---E-T-R....EQDAVN--G---Q--V---Q-C-S--N-VN----K-------K--------A- 307
MND-2.x.x.5440 TP---G-----------CI---K----IV---I-----CI-Y---G---AI-D--G-L-IV-DV------D--LR--PV..--MPQ-VL-N-T-N-------SIE---E-T-R....QQDQVN--G---Q--V---Q-C-S--N-VN----K-------K--------A- 307
MNE.US.x.MNE027 NYT-LPL----------LI---K-GA--V-G-Q-----CI-Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--LQ--QQ...APQQ--L---S----------VD---Q--YR....QQN-----N--R---Q---Q-C-K--N--N------------QS-------S- 305
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -PE--P----------------K-GA--V---------CI-Y-V-Q---AI-E--G-L-IV--V--D---D--LR--NP..--LPA--L---T---------NIA---A-T-R....A-N--A--N--RN--V---Q-C-K--N-VN----K-------K--------A- 306
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -PE--P----------------K-GA--V---------CI-Y-I-Q---AI-E--G-L-IV--V------D--AR--NL..--LPA--L---T---------SVA---A-S-R....A-N--I--N--RN------Q-C----N-VNV---K-------K--------A- 306
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -PE-NP----------------K--A--A---------CI-Y-I-Q---AI-E--G-L-IV--V------D--AR---P..---PA--L---T---------SIA---A-T-R....A-N--N--NL-RN---V--Q-W-K--N-VN----K-----S-K--------A- 306
RCM.NG.x.NG411 -PE--P----------------K-GA--V---------CI-Y-V-Q---AI-E--G-L-IV--V--D---D--LR--NP..--LPA--L---T---------NIA---A-T-R....A-N--A--N--RN--V---Q-C-K--N-VN----K-------K--------A- 306
SYK.KE.x.KE51 -WI-VGVNT---KT--EA-NS-K-DASLV-L-QI-T--FI-Y---D---AI-D--G---VI-DV----GS---LQ--QP.QQQQPVAGL-D-SA---------I----E-I-R....Q-N--Q--Q--RQ------Q-C-QV-N-VN----------T-K-------HC- 327
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -WI-TGVPV---KT--EA-NS-K-DASIV-L-Q--T--FI-Y---G---A--D--G---VI-DI----G-A--LE--QP.QQ-APQAGL-D-SA--------SIA---E-I-R....Q-N-VQ-----R-------Q-C-QV-N-V-----K-----I-K-------HC- 330
LST.CD.88.SIVlhoest447 RW--TPL----IQT---I--DRGWK--TVA-----T-K-L-D---V---AI-D--G---II-DH-V--G-----K--QQ.QPAQPG-GL-T-NAT-V--V---VE--LA-T-.....ADT-VD--K---E-V-QAME-V--IHQ-V-VI--K-------KE-A---F-A- 291
SUN.GA.98.L14 NYI--PL----VQT---I----GWK--TVA--A--MT--I-E-I-V---AI-E--G----I-DH-V--S-----M--QQ.QPAQPG-GL-T-N-T----V---VE---Q-IYG..LNGATRVA-QD---G-V-E-MERV--LHQT--VVE------------T---F-A- 294
MND-1.GA.x.MNDGB1 -YQYTP----IIQT---T----KWK-----L----T---ISH---I---A--D--G---V--DV---Q-----LT--QQ.QPAQPG-GL-T-S----------VE--LA--NM....QQNA-N--T---S-----M-RL-KSHC-I--T-V------A-K-------NVM 294
LST.CD.88.SIVlhoest485 RW--TPL----IQT---I--DRGWK--TVA-----T-K-L-D---V---AI-D--V---II-DH-V--G-----T--QQ.QPAQPG-GL-T-NAT-V--V---VE--LA-T-.....ADT-VD--K---E-V-QAME-V--IHQ-V-VM--K-------KE-A---F-A- 291
LST.CD.88.SIVlhoest524 RW--TPL----IQT---I--DRGWK--TVA-----T-K-L-E---V---AI-D--G---II-DH-A--G-----Q--QQ.QPAQPG-GL-T-NAT-V--I---VE--QA-T-.....ADT--D--K---E-V-QAME-V--IHQ-V-VM--K-------K--A---F-A- 289
LST.KE.x.lho7 RW--TPL----IQT---I--DRGWK--TVA-----T-K-L-D---V---AI-D--G---II-DH-V--G-----Q--QQ.QPAQPG-GL-T-NAT-V--V---VE--LA-T-.....ADT-VD--K---E-V-QAME-V--IHQ-V-VM--K-------KE-A---F-A- 294
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -Y--MPL---IVKT-INA----K----IV-L-QV-A--C--Y-I-GL--AI-DL-G---II-DV---------LQ--QQ..Q-.PQ--L---S-A-----N--VE---A---RAQGVGGG--D--Q--R--V----QRC-K--N--N---VK-------K---------- 336
DEB.CM.99.CM40 -F--MPL---IVKT-INA----K----IV-L-QV-A--C--Y-I-GL--AI-DL-G---II-DV---------LQ--QQ..Q-.PQ--L---S-A-----N--VE---A---RPAGQGQG--D--Q--R--V----QRC-K--N--N---VK-------K---------- 332
DEB.CM.99.CM5 -Y--MPL---IVKT-INA----K----IV-L-QV-A--C--Y-I-GL--AI-DL-G---II-DV---------LQ--QQ..Q-.PQ--L---S-A-----N--VE---A---RPAGQGAG--D--Q--R--V----QRC-K--N--N---VK-------K---------- 328
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -YQ---L-T-V-KT-I-E--DRK----IV-L--V-A--LI-Y-I-QL--AI-E--G---V--DV-----HD--LA--ANLQQ-LP-AAQ-D-----------SIED--T---R....QQG--N--D-----V-M--Q-V-K--Q-V-----K-----S-K--------A- 332
GSN.CM.99.CN166 -YQ---LNS-I-KT--SI----K-A--TVAL-Q-----CI-Y-M-Q---AI-DY-G-V-II-DV---Q-----LL---P.-A-QPVAGL-D-S-A----V---PN---E-I-R....Q-Q-VN-SD--RK------QRC-K--N-VN----K-------KE-----F-C- 311
GSN.CM.99.CN71 -FQ---LNS-V-KT--SI----K-A--TVAL-Q--T--CI-Y-M-Q---A--DY-G-V-II-DV---Q-----LL--QP.-A-QPVAGL-D-S-A----V---PN---E-I-R....Q-N-VN-AD--RK------QRC-K--N-VN--G-K-------KE-----F-C- 311
MON.CM.99.L1_99CML1 GFQ---VE--L-KT--Q-I---K-A---VAL-Q-----MI-Y-I-QL--AI-D--G-L-II-DV------N--L---QP.PQ-QPNAGLGD-T-A----VS--P-Q--E-I-R....A-N-VQ-SD--RK-V----QRC-K--N-VN----K-------K--------C- 309
MON.NG.x.NG1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 -FQ--SLNA-I-KT--SI----K-AA--VA--Q--A--TI-Y-M-QL--AI-D--G-I-II-DV---Q-----LL--QP.QQ-QPNAGL-S-S------V---PN---E-I-R....Q-D--N-AD---K---M--QRC-K--N-V-----K-------K--------C- 302
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -FQ---LNA-I-KT--SI----K-AA--VA--Q--A---I-Y-I-QL--AI-E--G-I-II-DV---Q-----LLN-QP.QQ-QPNAGL-N-T------VS--P----E-I-R....A-N--N-A----K-V-M--QRC-K--N-VN----K-------K------F-C- 302
MUS-2.CM.01.CM1246 -YQ--SL---L-KT--ST----K-A---VAL-Q-----CI-Y-V-Q---AI-D--G-I-LI-DVV--Q--DR-VL--QP.TQ-QPNAGL-Y-S-A-V--VS--PA---E---R....QQD-VN--N--RK------QRC-K--N-VN----K-------K------F-C- 306
MUS-2.CM.01.CM2500 TYQ--SL---I-KT--STI---K-A---VAL-Q-----CI-Y-V-Q---A--D--G-V-LI-DVV--Q-----LL--QP.-Q-QPNAGL-Y-S-A----VS--PA---E---R....QQD-VN--D--RK------QRC-K--N-VN----K---R---K------F-C- 307
TAL.CM.00.266 -YQ---L---L-KT-IATI---K-A--TVAL----A--CI-Y-I-Q---A--E--G---II-DI---Q-S---QM--Q..I--LPA--L---A----------PA--VE-T-R....AQN-VD--A-----V-M--QRC-K--N-VN---VK---R---K-------RC- 309
TAL.CM.01.8023 -YQ---L---L-KT-IATI---K-A--TVAL----A--CI-Y-I-Q---A--E--G---II-DI---Q-----QM--Q..I--LPA--L---A----------PA--VE-T-R....QQN-VD--S-----V-I--QRC-K--N-VN---VK---R---KE------RC- 313
OLC.CI.97.97CI12 IFE-VPLAT---QS---AL-DRG-KS-IV-L---FA--LL-EEI--L--V--DY-G---V---A-----E-Y--Q--QP.I--LPV--IPP--A---V----N--Q-LA-VNA....G...-D--AL----V-I--Q-L-K----VTV------A----S------F-A- 286
WRC.CI.97.97CI14 GPQWDPL----IQT---HI-DRG-GA-SV-F-A--TDR-LSH-I--L--NI-D------II-DIV---IQ----T--QA.----------Q-T------V-ASVEDELA-LAQ.....---VD--S-----VLR--Q-V-QI-V-V-----K-----D-KA-------V- 287
WRC.CI.98.98CI04 GPQWDPL----IQT---HI-DRG-GA-CV-F----TDR-LAH-I--L--NI-D------II--IV---IQD---T--QP.----------Q-T------V-ASVEDELA-LAQ.....----D--AV----VLR--Q-V-QI-V-V-----K-----D-KT-------V- 291
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GPQWEPL----IQT---HI-DRG-GA-CV-F----TDR-LTH-I--L--NI-D------IV--IV---IT----T--PP.V--LP--A--N-T------V---ME-ELA-LAQ.....Q---DI-A-------R--Q-V-QI-V-------K-----D-KS-----F-V- 289
COL.CM.x.CGU1 GP---PL-----G----C--.GGIA-SLA---L-Y-T--IAY-M-L---ILDT--GFP-V--DE--KK-E-Y-LL---Q..Q-QQQ-AL-Q-TA---T-N--SVA--VA-GE........--..AN--RG--VQS-E-VIQIAR-S-V------S--D-KS------SA- 296
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p24 end p2 start p2 end p7 start Zn motif Zn motif
H1B.FR.83.HXB2 RAEQASQEVKNWMTETLLVQNANPDCKTILKALGPAATLEEMMTACQGVGGPGHKARVLAEAMSQVTNSAT.....IMMQRGNFRNQR...................................KIVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKK.........GCWKCGKEGHQMKD 425
H1A1.UG.85.U455_U455A -----T-D-------------------S--R----G------------------------------QQTS......---------GP....................................RRI----------L-K--------.........-------------- 419
H1C.ET.86.ETH2220 -----T-D------D---------------R----G-S--------------A-------------N-TT......----KS--KGPK...................................RAI----------L----------.........-------------- 422
H1D.CD.84.84ZR085 -----------------------------------G----------------S------------A-SASAA....----KS--KGT-...................................-------------I----------.........-------------- 426
H1F1.BE.93.VI850 -------D--G---D-------------------TG----------------S------------A.---......----KS--KG--...................................RV-----------I----------.........------R------- 419
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------D--G---D---------------R---QG-S--------------S------------ASGA-AA....-----S--KGP-...................................RTI----------L----------.........-------------- 426
H1H.CF.90.056 -----T-D----------------------R---QG-SI-------------S---------------TN-A....----K---KG--...................................-F-----------I----------.........------R------- 426
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----T-D------D-------------------SG--------------------------------TN......---------DHK...................................R---------Q--I-K--------.........-------------- 424
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----T--------D--------------------G-S--------------S----I----------PV......V---K---KGH-...................................-------------I----------.........-------------- 420
H1O.BE.87.ANT70 -----T---------------------Q---S---G-------V--------T----------ATAQQDLKGGYTAVF----QNPIRK...................................GTI----------I----------.........------Q------- 429
H1O.CM.91.MVP5180 -----T---------------S-----Q-------E-------V--------T---KI-----ASAQQDLKGGYTAVF----QNP-RK...................................GPI----------I-K-------R.........------Q------- 429
H1O.CM.94.BCF06 -----T---------------S-----Q-------G-------V--------T---KI-----VTAQQELKGGYTAVF----QNP-RK...................................GPI-------D--I-K------RR.........------Q------- 429
H1O.CM.96.96CMA102 -------------------------X-Q---S---G-------V--------T----------XSAQQDIKGGYTAVF----QNP-R-...................................GPI----------I-K------R-.........------Q------X 429
H1O.CM.98.98CMA104 ---------------------------Q-------G-------V--------T----------ASAQQDLKGGYTAVF----QNPIR-...................................GP-----------I----------.........---N--QD------ 429
H1O.CM.99.99CMU4122 ---------------------------Q---S---G-------V--------T----------ATAQQDLKGGYTAVF----QNPGRK...................................GPI----------L----------.........------Q------- 429
H1O.CM.x.pCMO2_3 -----T---------------------Q---S---G-------V--------A----------ATAHQDLKGGYTAVF----QNPGRK...................................GPI----------L----------.........------Q------- 429
H1O.FR.92.VAU -----T---------------------Q-------G-S-----V--------T----------ASAQQDLKGGYTSVF----QKPIR...................................KGPI----------VTK--------.........------Q------- 428
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----T---------------------Q---S---G-------I--------T----------AAA.QDLKGGYTAVF----QNPSRK...................................GPI----------L----------.........------Q------- 428
H1O.US.99.99USTWLA ---------------------S-----Q-------G-------V--X-----T---KI-----ASAQQDLKGGXTAVF----QNLGRK...................................GP-----------V----------.........------Q------- 426
H1O.US.x.I_2478B -----T---------------------Q---S---G-------V--------T---KI-----AAAHQDLKGGYTSVF----QNPIRK...................................GPI----------I-K-------R.........------Q------- 429
H1N.CM.02.DJO0131 -------D-------------------Q------------------------A-------------Q.T--S....VFA-GR--KGI-...................................RTIR---------L----K---RG.........------Q------- 430
H1N.CM.95.YBF30 -----T---------------------QL------G----------------A-------------QQPT-S....VFA-----KGI-...................................-PI----------L----K---RG.........------Q------- 428
H1N.CM.97.YBF106 -----T-D-------------------Q-------G----------------A----------A-AQ.T--S....VFV-----KGI-...................................-TI----------L----K---RR.........------Q------- 427
H1P.CM.06.U14788 ----------S---D----------X-Q-------G-------N--------T----------AAANQASQELKGGYTTVFMQSGQRK....................................P--------V--I-K--K---RR.........X-----Q------- 422
H1P.FR.06.RBF168 ----------S---D---I--------Q-------G-------N--------T----------AAANQANQDLKGGYTTVFMQSGQRK....................................P--------I--I-K--K---R-.........------Q------- 422
CPZ.CD.90.ANT -------P--A-------I--------H------TG-S----L---------A----------ASAN-AQGT...AVFL----GNRGGK..................................RPL---------------K---R-.........---R--Q----L-N 447
CPZ.CD.06.BF1167 -------P---------------------------G------L---------A----------Q-TQQNVNMVQG..RAAPQGK-GA....................................GNI-------I-----------R-.........------Q----L-- 451
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -----T----T---D--X---------N--R----G----------------A-------------Q--TS.....VFL----NGRPT...................................RKI----------L--------R-.........------Q----I-- 422
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----T---------------------N--R----G-S--------------A----------T-AQTATS.....VF------KGI-...................................-TI----------L----K-----.........------Q------- 428
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----T-D-------------------Q--R----G----------------S------------ANTTVM.......-----VKI-K...................................R------------I--------R-.........------Q----Q-N 423
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------D------D---I--------N--R----G----------------S-------------NKT......E-F----GQNRPPN..................................-KI----------L--------R-.........------Q------- 415
CPZ.CM.98.CAM3 -----T--------D------------N--R----G----------------A------------LQ-PT.....GVFL----NGKPT...................................RKI----------L--------R-.........------Q------N 425
CPZ.CM.98.CAM5 -----T--------D------------S--R----G----------------A-------------Q--S.....NVF-----NGRVN...................................-KI--Y-------V--------R-.........------Q---N--E 424
CPZ.GA.88.GAB1 --------------D------------Q-------G----------------S-----------M-Q-QGRA...DVFF-K-QGAGPK...................................RKI----------L----K---R-.........---R--Q------- 435
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -------D-------------------Q--R----G----------------A------------IQQTS.....S-F---AGG-TPP...................................RR-----------I----K---R-.........-------------- 427
CPZ.TZ.00.TAN1 -------P--T----------------H------QG------L---------S---KI-----ASA-AGG.....VN-L-G-KRPPLK..................................KGQLQ------V-------------.........---R--Q------- 452
CPZ.TZ.01.TAN2 -------P-------------------H------TG-S----L---------S---KI-----AAANTG....GGIN-L-G-RRQPVKK..................................GQLQ------I-------------.........---R--Q------- 452
CPZ.TZ.09.UG38 -------P--T----------------H------QG------L---------S---KI-----ASANS.......AVGGINMLQGGKKP.L..............................RKGQLQ------P-------------.........---R--Q------- 447
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------P--T-------I--------H------QG------L---------T---KI-----ATA--TVGVNMLQ...GGKKPLRK....................................GQLQ------L----K--------.........---R--Q------- 453
CPZ.US.85.US_Marilyn ------P---T-------------------R----G------V---------A----------C-MK-PS.....SVFL-K--AGKPG...................................RKI----------L--------R-.........------Q------- 426

p27 end p2 start p2 end p8 start
MAC.US.x.239 ----TDAA------Q---I--------LV--G--VNP-----L----------Q---LM---LKEALAPVPIP..FAAA-QRGP......................................R-PI--W-------S--Q-----RQ.........-------MD-V-AK 426
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----TDAA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LREAFQPGPLP..FAAA-QRGGGVR....................................RPI--W-------S--Q-K---RQ.........-------S--V-AK 429
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKEAFQP-SLP..FAAV-QRGGTK.....................................RT-R-W-R-----S--Q-K---RQ.........-------T--I-AK 426
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKEALGPTQLP..FAAA-QKG..P.....................................SK-R-W-------S--Q-K---RQ.........-------M--I-AK 426
STM.US.89.STM_37_16 -----DPS------R---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKE-FQPDPLP..FAAA-QQG.......................................RRT---W----A----KQ-KG--RQ.........------QQ----AK 427
H2A.DE.x.BEN ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKEAMGPSPIP..FAAA-Q.........................................R-AIRYW-------S--Q-----RQ.........-------P--I-AN 424
H2A.PT.x.ALI ----TDPA------Q------------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKEAMTP-PIP..FAAA-Q.........................................RRTI--W-------S--Q------Q.........-------P--L-AN 424
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ----TDPA------Q------------LV--G--INP-----L----------Q---LM---LKEAMAP-PIP..FAAA-Q.........................................RRTI--W-------S--Q-----RQ.........-------A--I-AK 424
H2B.CI.x.EHO ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LKEALTPS-NP..FAAA-PRAG......................................KRT-T-W----A-----Q-K---RQ.........------QQ--I-SK 422
H2B.GH.86.D205_ALT ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LKEALTP-PIP..FAAV-QKAGK.....................................RGT-T-W----Q-----Q-----RQ.........-------T--I-SK 423
H2G.CI.92.Abt96 ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----X----Q---LM---LKEAL-PTALP..FAAA-QKTGG....................................KRSTI--W--------V-Q-----RQ.........-------P--I-AK 429
H2U.FR.96.12034 ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LKEALQPMPIP..FAAV-QRGGP.....................................RRP-R-W----------Q-K---RQ.........-----E-P--N-AS 427
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -------D----------I--------Q-------G-------N--------T----------AAAHSDLKGGYTAVF--K-GNNQGIKK.................................GP--------V--I-K------R-.........------QD------ 424
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -------D----------I--------Q-------G-------N--------T-----X----AAAHSDXKGGYTAVF--K-GXNQGIKK.................................GP--------V--I-K------R-.........------Q------- 424
VER.DE.x.AGM3 ------G---Q----S--I--------V---G--MHP-----L---------SY--K-M--M-QNMQSQ.......N---Q-GQ-GRP..................................RPP---Y----F--MQ-Q-PE---M.........R-L----P--LA-- 437
VER.KE.x.9063 ------G---Q----S--I--------V---G--MHP-----L---------SY----M--M-QNMQTQ.......N-V-Q-AAGGV-................................RQRPPL--Y----F--MQ-Q-TE---I.........K-L----L--LA-- 435
VER.KE.x.AGM155 ------G---Q----S--I--------V---G--MHP-----L---------SY--K-M--M-QNLQSQ.......N-V-Q-GG-GRP..................................RPPP--Y----F--MQ-Q-PE---I.........K-L----P--LA-- 433
VER.KE.x.TYO1_patent ------G---Q----S--I--------V---G--MHP-----L---------SY--K-M--M-QTMQ-Q.......N-V-Q-GPKR-...................................RPPLR-Y----F--MQ-Q-PE---T.........K-L----L--LA-- 432
SAB.SN.x.SAB1 ----TDPA------QS--I---------V--G--MNP-----L-----I--AQ----LM----TAAFQQQ-V..GN-FV-Q-ARPRGP..........................LGGRGRPLNPNI--Y----P--L--F-K---RQ.........------SPD----- 451
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -----P-D------Q---I--------L---G--MNP-----LI--------Q---KLMV-M--NGQ.........N-V-V-PQKKGP..................................RGPL-------F--MQ-E-K---QI.........K-F----I--MA-- 425
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----TP-D----------I--------LV--G--IHP-----L-------------KLMV---Q-MQG.......VN-V-GAPRGGRG................................RGRGPPR--K--QI--IQKD-PRAGPN.........K-L----P--LA-- 435
DRL.x.x.FAO ---HTDAA------Q---I--------V---G--MNPS----LL--------------M----REQQAA.......----QNPP-GPP...........................RGPRGPPP-NPR-P---QF---L-Q-TK----.........--FR--ALD-MLRN 434
MND-2.GA.x.M14 ---RTDPQ--T---Q---I--------S---G--MNPS----LL--------KY--QMM----QKMQS.......EV---NSGGPPRG.............................PPRQPPRNPR-P---RY--VL-D--L----.........--F---DT--M-RN 432
MND-2.CM.98.CM16 ---RTDPQ--T---Q---I--------S---G--MNPS----PL--------KY--QMM----KEAQS.......AV---NSGGPPRG.............................PPRQPPRNIR-P----F--GL-D-IS----.........--F---DL--I-RN 432
MND-2.x.x.5440 ---RTDPQ--T---Q---I--------AT--G--MNP-----LL--------KY--QMM----Q-AQAA.......V---NSGGPPRG.............................PPRQPPRNPR-P----F--VL-D------R.........--F---DP--L-RN 432
MNE.US.x.MNE027 ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q--KLM---LKEALAPGPLP..FAAA-QKGP......................................R-PI--W-------S--Q-----RQ.........------QM--V-AK 426
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -----DPA------QS--I---------V--G--MNP-----L---------QY---------Q-ANSA.......--A-MRGGQR...........................SGPPRGQGGKTFL--Y----L--IS-Y-K---R-.........------E-D-IL-- 433
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ----TDPA------Q---I---------V--G--MNPS----LL--------Q----------QHANSM.......M-A-MRGQGR...........................SGPPRRGGERPVP--Y----T--IS-F-K---R-.........------D-D-L--- 433
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -----DPA------QS--I--------MV--G--MNPS----L---------Q----------QMMQSN.......--A-QSAN.............................RGPPRRSGGNPNLR-Y----P--IS-Y-K---R-.........------SPD-LL-- 431
RCM.NG.x.NG411 -----DPA------QS--I---------V--G--MNP-----L-----A---Q----------QM-Q.......SN--A-Q-GP-KGP............................PKLGGGPRFL--Y----T-----Y-KTS---.........---R--E---L--- 432
SYK.KE.x.KE51 -----DPA----L-QS--I-----E-RS----MVK.P-----LQ--------QY--KL-----VMTQH-L......G-I-GPRQGSNP.................................RRGPTR-----QL--LQKD-PR-K-L.........K-FN--GT--IARQ 448
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -----DPS--G-L-Q---I-----E-RQ----MVK.P-----LQ--------L---KLM----VMAQQ-V......N-V-GPSKG.....................................RSMI--Y---QI--MQKD-KK-L-A.........K-FN---T--LARA 447
LST.CD.88.SIVlhoest447 ---GG-H---E--K-KM---------RMVI----EG-------R--------A--G-I-----ATAMQ-QMR...QN-V-VTPP--AQ.......................GRFVRTGGGGPR-PLT------P-----M--Q--QE.........---N--SKE-RFAQ 426
SUN.GA.98.L14 ---SG-E---E--K-KM----------LVI----ETPS-----R--------S--GKI-----ASAFRQQVG..RQA-V-QNLPPRNSQ......................GRFVRIGGGGPR-PMT------P--L-NQ--E-K-G......PPGS------M--KQAQ 434
MND-1.GA.x.MNDGB1 ------G---M--QQH--IE----E--Q--RS--KG------LE--------Q----LM--M-RT-VGQ..S...QNFV-QRGPQR.............................GPVRQPTGRKPI----N----V--FFK---R-.........---N--AMD--KAQ 421
LST.CD.88.SIVlhoest485 ---GG-H---E--K-KM---------RMVI----EG-S--D--K--------A--GKI-----ATAMQ-QMR...QN-V-VTPP--EQ.......................GRFVRTGGGGPR-PLT------P-----M--Q--QE.........---N--SKE-RFAQ 426
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---GG-H---E--K-KM----------MVI----EG-------K--------A--RKI-----ATAMQGQMK...HL-V-QTPP--AQ.......................GRFVRTGGGGPRRPLT------P--S-KM--Q--QE.........---N--AKD-R-AQ 424
LST.KE.x.lho7 ---GG-H---E--K-KM---------RLVI----EG-S-----K--------A--GKI-----ASAIQQQVR...QN-V-VTPL--AQ.......................GRFVRTGGGGPR-PLT------P-----M--Q--QE.........---N--SKE-RFAQ 429
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -----D-A------T--MI-------R--------NP-----LH--------QQ---LM----VSAMREGGG...LT-V-QR.GPGGP................................RPGNRIR-Y---QI--VQKD--K--TV.........R-F--QQT--MA-N 461
DEB.CM.99.CM40 -----D-A------T--MI-------RI---G--QNP-----LH--------QQ---LM----ASALKE-GS...LG-V-QRRGPPGS..................................RRQIR-----QI--LQKD-KR---T.........K-F---Q---IA-N 456
DEB.CM.99.CM5 -----D-A------T--MI-------RI---G--QNP-----LH--------QQ---LM----ASALKE-GS...LG-V-QRGGQGGG.................................PRRQLR-----QI--VQ-D-KK---V.........K-F-------IA-N 453
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -----D-S--L---TS-----------Q--E----NP-----LQ---------Q---PT---LASAFQKQGLCHGSRKGAQPPVER.....................................RGLR-----QI--L-KD--K-KRVT.....QPGA-F----L---A-N 460
GSN.CM.99.CN166 -----D-A------QS--------E--L----M.-G-N----L---------T--S-L-----ATALKGTSS...YN-V-K-PPGR-...................................G-TP--Y---QF--L--D-PK-KER.........K-F---RA--FS-P 433
GSN.CM.99.CN71 -----D-A------QL--------E--L----M.-G-S----L---------T--S-L-----ATALKG.SS...YN-V---PPGR-...................................G-TP--Y----F--I--D-PK-KER.........K-F----A--LARQ 432
MON.CM.99.L1_99CML1 ----TD-A------Q------------L----M.-G-S--D-LQ--------M--S-I-----AGAIAN....MPMN-V-ARGPPQ...................................RKGQP-------F--M-K--K--QRR.........K-YN--QP--LA-- 430
MON.NG.x.NG1 ......................-----L----M.-G-S----LQ--------A--S-L-----ATAI--NMP.M..N-V-GRGG................................XQPRRQGXQIR-Y----F--V-K--T----T.........--FR------XS-N 103
MUS-1.CM.01.CM1239 ----SD-A------S---------E--L---SM.-G------LQ--------A--S-LM----ASAL.RQNS.QL.N-V-G...ARGK............................GSQGGPRGNPR-Y---QF--M--S-PK-KTR.........K-F---R---LA-Q 428
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ----SD-A------S---------E--L---SM.-G------LQ--------T--S-LM---LASAF.KQAG.TL.N-V-GAKGARG-...........................GNGSQGNRGNPR-Y---QY--V--D-PK--N-.........K-F---R---LARQ 432
MUS-2.CM.01.CM1246 -----D-A------QS--------E--LV---M.-G---K--LQ----IE--M--S-LM----TNAL.RQNTINTIN-V--..QSPR............................GVMGKKRENSTR-Y---QF--L--D-PK-KST.........R-F-------LARQ 435
MUS-2.CM.01.CM2500 -----D-A------QS--------E--LV---M.-G------LQ--------I--SKLM----ASAL.RQNTIETIN-V-G..QGPR............................GGAGGGPRRTPR-----QF--I-KD-PK--VR.........K-F---R---LA-Q 436
TAL.CM.00.266 ----TD-A------Q---------E--A----M--G------LQ--------Q--S-LM----AEALK.QNTQQVIA-V-Q-QGGP..........................RGRGGPRRNPPGQIR-Y----F--I-K--P--PRQKV....PPGT-Y----P--IA-Q 448
TAL.CM.01.8023 ----TD-A------Q---------E--A----M--Q------LQ--------Q--S-LM----AEALK.QNTQQVIA-V-.-QGGP..........................KGRGGPRRTPPGQIR-Y----F--I-K--P--Q-PRG....PPGS-F---QM--RAAQ 451
OLC.CI.97.97CI12 ----G-----T----K--I--------GV----.VKPS----L----------Y--------LRP-QMVQQRPAP..........................................GGGPQQGRLR-Y---RF---KN--SQKGP..........T-Y----P--IA-N 403
WRC.CI.97.97CI14 ----GAP---Q---DK--I------------G-.QQP-----L----------Y-SKIM-Q-LQEAL.H.SQ....A-V-QAGAKP....................................KGPIR-----QI--M-KE-PK-K-PVPMRRGQGPT--G--EV--VQRN 414
WRC.CI.98.98CI04 ----GAP---Q---DK--I--------A---G-.QQP-----L----------Y-SKIM-Q-LQEAL.-.SQ....A-V-QQPVKP....................................KGPIR-----QI--M-KD-PK-K-PVPLRRGQGPT--G--EI--VQRN 418
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----GVP---Q---DK--I--------Q---G-.QSP-----L----------Y-SKIM-Q-LQEAL.-QSQ....A-V-QQAVK.....................................RGPLR-----QI--M-KD-KK-KRSPQQR..GPPT--G---T--IQ-N 414
COL.CM.x.CGU1 ---P-AG-I-A--ANN--I-H------R---G-.QKPS--D-LA--------D---K------Q-FQQER.....TN-IEVKTAKCFNCQGIGHLARMCPKRPIGGAGRGRGRGRGGFRGAPRRP-R--T-NQ---MQ-D-.P........................... 432
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p7 end p1 start p1 end p6 start Vpr binding p6 end, Gag end
Vpr binding

H1B.FR.83.HXB2 CT.........ERQANFLGKIW......PSYKGRPGNFL......QSRPE..PTAPPEESFRSG...............................VETTTPPQKQE.PIDKELY.PLT..SLRSLFGNDPSSQ..* 500
H1A1.UG.85.U455_U455A --.........-----------......--N-------P......-----..-----A-I-GM-................................-KM-S-A---.LK-R-QT.--V..--K-------L--..- 494
H1C.ET.86.ETH2220 --.........--------RL-......--N--------......-----..------SLRPE..............PTAPP.....PE...SFRF-EA--SP---.LK-R-AL.T....--K------HLL-..- 505
H1D.CD.84.84ZR085 --.........-----------......--H--------......-----..-----A-#-GF-................................-EI--S----QKDKDKELY--A..--K-------L--..- 502
H1F1.BE.93.VI850 --.........-----------......--N--------......-----..-----A---GFR................................-EI--SP---.QK-G---P--A..--K-------.....- 492
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --.........-----------......--N--------......-N-T-..-----A--LGF-................................-EIA-SP---.MKE----P.....--K----S--.....- 496
H1H.CF.90.056 --.........-----------......--S--------......-----..-----A---GF-................................-EM--SP---QLK---..P--A..-------S--LL-..- 501
H1J.SE.93.SE9280_7887 --.........-----------......--S--------......-----..-----A--LGL-................................-EI.-SP--.E-K-----.---..--K----S--L--..- 498
H1K.CM.96.96CM_MP535 --.........-----------......--H--------......-----..-----A---GF-................................-EI--SPR-.ETK---QSP---..--K-------L--..- 496
H1O.BE.87.ANT70 -RN........GK-------Y-......-PGGT----YV......-RPAH..-S---M-EEVK-................................QEN.QE--G...GPN---.-FA..--K----T-Q.....- 499
H1O.CM.91.MVP5180 -KN........G--------Y-......-PGGT----YV......-KQVS..-S---M-EAVKE................................QEN.QS--G...DQE---.-FA..--K----T-Q.....- 499
H1O.CM.94.BCF06 -KN........G--------Y-......-PGGT----YV......-KQVS..-S---M-EEVKE................................LEK.QS-GG...EKE---.-FA..--K----T-Q.....- 499
H1O.CM.96.96CMA102 -RN........GK-------Y-......-PGGT----YV......-KQVP..-S---M-EVMQ-...............................QKNQNQEXRE...DPN---.-FA..--K----T-Q.....- 501
H1O.CM.98.98CMA104 -RN........GK-------Y-......-PGGT-----M......-KQVA..-S---M-EVVK-................................QEN.QE--E...DSN---.-FA..--K----T-Q.....- 499
H1O.CM.99.99CMU4122 -RN........GK-------Y-......-PGGT----YA......-RQVS..-S---M-EE-K-................................PES.QE--G...DPN---.-FA..-------T-Q.....- 499
H1O.CM.x.pCMO2_3 -RN........GK-------Y-......-PGGT----YA......-RQVP..-S---M-EEMK-................................QEN.Q..-G...DPN---.-FA..--K----T-Q.....- 497
H1O.FR.92.VAU -KN........R--T---K-Y-......-PRGT----YV......-EQVS..-S---M-EMMK-...............................Q-ED.QN--G...EQN---.-FA..-------T-Q.....- 499
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -KN........G--------Y-......-PGGT----YA......-RQVS..-S---MTEEMK-................................QEN.QE--E...DQN---.-FA..-------T-Q.....- 498
H1O.US.99.99USTWLA -RN........G--------Y-......-PGGE-----M...QKQMPP-A..-S---M-EVVX-................................XXN.QN-GE...DSN---.-FA..--K---XT-Q.....- 499
H1O.US.x.I_2478B -RN........GK-------Y-......-PGGT----YM......-KQVP..-S---M-EVMK-................................QEN.QG--G...DPT---.-FA..--K----T-Q.....- 499
H1N.CM.02.DJO0131 -KN.......EG--------G-....SPFKGRPGNFPQTT.....TT-K-..-----L-..NY-..........................SQEERSTQGKE...RQENTENS--.-PLT.---------L---..- 513
H1N.CM.95.YBF30 -KN.......EG--------S-....SPFKGRPGNFPQT......TT-K-..-----L-..SY-..........................FQEEKSTQGKEM-ENQERTENS--.-PLT.-------------..- 513
H1N.CM.97.YBF106 -KN.......EGX-------G-....SPFKGRPGNFPQT......TT-R-..-----L-..SY-..........................SQEEKSTQGKEM-ENQEKTETS--.-PLT.---------LX--..- 512
H1P.CM.06.U14788 -KS........G----------......-PGGK----YV......-KQVQ..-----M..................................EE.E-M-QNK-XE-KEDE----..PLA.--K----T-Q.....- 493
H1P.FR.06.RBF168 -KS........G----------......-PGGK----YV......-KQVQ..-----M..................................EE.D-M-RDK-RE-KEDE--.-..PLT.-------T-Q.....- 492
CPZ.CD.90.ANT -PAT......NTGKV-----PT.....PTWWGC-----V......-KEEVVE-----I-..IYQ...................................EEHKRTQKGLKG-EEL-PSY.--K----K-Q.....- 523
CPZ.CD.06.BF1167 --.......QSKSGV-----RT.....P.WWGC-----V.....QNQSQTQNQEQSQTQEKLVEKA..........EPSAPP..............MEEVNH..........WNSKDGF.--K-I--S-Q.....- 529
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --A.......GD--------G-...SPWSGGSK------......-G-K-..-----I-..SF-..........................YQE.TTVNKQGEK-EMEVEKEP--.-QLT.--K----S----E..- 507
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -RS.......G---------V-.....P.LS-------PQ....TTT-K-..-----I-..SY-..........................YQE.EKT-QGTEREEKEKTESS--.-PLT.--K----S---L-..- 512
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -PD........MQR--------...PPRKGRP-NFLQKR......PEP--..-S---I-..SF-..........................FQDQKIDSLKQXVRN-XQTENR--.-PLD.--K-------L--QE- 510
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -NQNN......G-.I-----N-......-PWG-----YV......-G-K-..-----M-..SF-..........................FQE...-KKVKEE....VREESKPPSPLT.--K----------..- 492
CPZ.CM.98.CAM3 -PA.......G---------G-...SPWSGGSK------......-G-K-..-----L-..SY-..........................YQE...A-GKRQEEEREKEKEP--.-PLT.--K----S----E..- 508
CPZ.CM.98.CAM5 --TG.......G--------D-...SPWSGRSK-----P......-GGK-..-----M-..SY-..........................FQE....--MEK...KKEEKEP--.-QLT.--K----S---LE..- 503
CPZ.GA.88.GAB1 --.........G--V-----G-......--RS------V......-N-T-..-----I-..SY-..........................YQE....EEKSQE....KKEG-SSLYPPT.--K----S-----..- 509
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -QN.......EG--V----GG-......--RS------P......-RKV-..-----P-..TF-..........................YAE...Q-Q-GKSQKGEESTT-KES--YP.--K----S-----..- 508
CPZ.TZ.00.TAN1 --TRN.....NSTGV-----RT......-LWGC-----V......-NT--KG..KAQ-QETAQTPV..........VPTAPP............................L-MTMKGGF.--K-I--S-Q.....- 525
CPZ.TZ.01.TAN2 --TK....NNNSPGV-----RT......-LWGC-----V......-NT--KGK..NQ-QEQTQTPA..........VPSAPP...........................MTD-PLKDGF.--K-I--S-Q.....- 527
CPZ.TZ.09.UG38 --GR.....PNNSGV-----RT......-LWGC-----V......-NT--KEK......NQEQTPV..........EPSAP.............................LMEPLKEGF.--K-I--S-Q.....- 515
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --.....ARTNNTGV-----RT..PLWGCRPGNFV..........-NN--KEK....PQEQEGVQT..........VPTAPP...........................MEMGPMKEGF.--K-I--S-Q.....- 525
CPZ.US.85.US_Marilyn --AG.......N--------H-.SPSWSGGS-RPGNFL..........ENRKE........................PTAPP............IEDFGYQEETVTQEKQGKEKE-FQLT--K----S----E..- 506

p8 end p1 start p1 end p6 start PTAP motif PSAP in HIV-2 B, U Gag end
p6 end

MAC.US.x.239 -P.........D---G---LGP....WGKKPRNF-MAQV........HQGLM------DP.........................AVDLLKNYMQLGKQQREKQR-SREKPYKEVTEDLLH-N----G-Q.....- 511
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -P.........----G---FGP....WGKKPRNF-MTQ-........QQGLT-----MDP................AVAAPP....MDPAVDMLRNYLKLGQ-QR-RKERPYKEVTEDLLH-N----D-Q.....- 519
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -P.........----G---FGP....WGKKPRNF-MAQM........HQGLT-----ADP.............................AVDLLKNYMQLGKKQR-NRERPYKEVTEDLLH-N----D-Q.....- 507
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -P.........----G---FGP....WGKKPRNF-MAQM........PQGLT-----ADP.............................AVDLLKDYMKLGRKQK-SRERPYKEVTEDLLH-N----E-Q.....- 507
STM.US.89.STM_37_16 -P.........---VG---FGP....WGKKPHNF-MAQI........PQGLT------DP.............................AADLLRSYMQLGKKQR-SRKTPYKEVTEDLLH-N----E-Q.....- 508
H2A.DE.x.BEN -P.........----G---LGP....RGKKPRNF-VTQA........PQGLI-----ADPAAELLE..........RYMQQG..RKQREQRERPYK-V-EDLLHL-QRETPHREETEDLLH-N----K-Q.....- 522
H2A.PT.x.ALI -P.........----G---LGP....WGKKPRNF-VTRV........PQGLT-----A-PAADLLE..........QYMQQG..RKQREQRERPYK-V-EDLLHL-QGETPHKEVTEDLLH-N----K-Q.....- 522
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -P.........----G---LGP....WGKKPRNF-VAQI........PQGLT-----IDPVEDLLE..........KYMQQG..KRQREQRERPYK-V-EDFLQL-KQETPCRETTEDLLH-N----K-Q.....- 522
H2B.CI.x.EHO -P.........----G---FGP....WGKKPRNF-VQAP.........QGIV-S---MNP.AF-MTPQG......AIPSAPP....ADPAEEMLKNYMQLGKKQK-NRERPYKEVTEDLLH-N----E-Q.....- 520
H2B.GH.86.D205_ALT -P.........----G---LGP....WGKKPRNF-MTQV........PQGVT-S---MNP.AE-MTPRG......ATPSAPP....ADPAVEMLKSYMQMGR-QR-SRERPYKEVTEDLLH-N----E-Q.....- 522
H2G.CI.92.Abt96 -P.........----G---FGP....WGKKPRNF-MTQV...........................PQG......LTPSAPP....MDPAVDLLKNYMXLGRKQK-QRNKPYKEVTXXLLH-S----D-Q.....- 510
H2U.FR.96.12034 -P.........-TKVG---LGP....WEKKPRNF-MAQV........PQGLT-----.....AEPAVDL......LTPTAPP....ADPAVDLLKSYMQQGKKQK-NRERPYKEVTEDLLH-N------Q.....- 522
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -RS........G--------Y-...PPGGERP-NYVQK...........QVQ-----M-EE...........................................EKETRKPGKEELYPLT--K----T-Q.....- 490
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -RS........G--------Y-...PPGGERP-NYVQK...........QVQ-----M-EG...........................................EKEMRKP-KEELYPLT--K----T-Q.....- 490
VER.DE.x.AGM3 -R..........G-V----YGR....WMGAKPRNFPAAT.........LGVE-----..................PPSPYDP.....AKKLLQQYADKGKQLRE-RKKPPAVNPDWTEGY--N----E-Q.....- 522
VER.KE.x.9063 -R..........G-V----YGR....WTGTKPRNFLAAT.........HGVE-S---..................PPTPYDP.....AKKLLQQYA-KGKQLRE-GKRTPPTNPDWAEGY--N----E-Q.....- 520
VER.KE.x.AGM155 -R..........G-V----YGR....WMGTKPRNFPAAT.........LGAE-S---PPNN....................STPYDPAKKLLQQYA-KGKQMRN-NRNPPANNPDWNEGY--N----E-Q.....- 521
VER.KE.x.TYO1_patent -R..........G-V----YGR....WMGAKPRNFPAAT.........LGAE-S---PP-G....................TTPYDPAKKLLQQYA-KGKQLRE-KRNPPAMNPDWTEGY--N----E-Q.....- 520
SAB.SN.x.SAB1 -Q..........K-V----FGP....WGRGKPRNFPLTSIR...........-----M-RDY-RPEENWYADRPP..TRGPGPDDPATALLKQYA-QGKRQK-QWQNHSPQQSPYEEAYS-------E-Q.....- 555
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -K.........NG------YGH....WGGAKPRNFVQYRGDTVG......LE-----M-T.......................AYDPAKKLLQQYA-KGQRLREEREQTR-QKEKEVEDV--S----G-Q.....- 514
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -R.........SG------RMP...TW.GTKPRNFLEQGG..........AV-----MPA...................HGFPTGSPAAGAYDPARKLLEQYA-KGDQLR-QKEKE-EDY--S----G-Q.....- 524
DRL.x.x.FAO -..........PK-V----NTP....WGSGKPRNFPQASL...........T-S---LPG...............YLQEDPAERMLQKYMEQGAQQKRQQR.....QQQQ-RGPYEEAYN--S----S-QLQ...- 522
MND-2.GA.x.M14 -P..........KMV----NAP....WGSGKPRNFPAMPL...........T-S---MPG.....................MEDPAEKMLLDYMRKGQQQRAA-ETKQEKDKGPYEAAYN--S----T-QLQ...- 519
MND-2.CM.98.CM16 -P..........KMV----NTP....WGSGKPRNFPAMPL...........T-----MPG.....................MEDPAERMLLDYMKKGQQQKAESKQEK.KERGPYEAAYN--S----T-QLQ...- 518
MND-2.x.x.5440 -..........PKMV----NTP....WGSGKPRNFPAMPL...........T-S---MPG.....................LEDPAEKMLLDYMKKGQQQRAAAGAQKEE-KGPYEAAYN--S----T-QLQ...- 519
MNE.US.x.MNE027 -P.........D---G---FGP....WG.KKPRNFPMAQM.......HQGLT------DP.............................AVDLLKNYMQLGK-QR-SKRKPYKEVAEDLLH-N----E-Q.....- 507
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -P..........K-V----NAP....WKQGKPRNFPLTS...........VT-S--GM.....................DQYDPAEAMLKRYLEQGKKQKQQKR--EKSQQGRAYEEALS--N------Q.....- 518
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --..........K-V----SAP....WSRGKPRNFPLTS...........LT-S--GV.....EQD..........NHASQYDPAEAMLRKYLEQGRMQKQQ-RK-EKAQ-GKAYEEALA--N----S-Q.....- 524
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --..........K-I----RLP....WGQGKPRNFPLTS...........LT-S--GM....................ESNYDPAEEMLKNYLRRAGEQKRQ-R--ESKKR-GAYQEALT--N----S-QLQ...- 519
RCM.NG.x.NG411 -P..........KEV----NAP....WKQGKPRNLPLT...........SLR----GR-E................GWNPQYDPAEEMLRKYLALGRQHKQE-RK-NKEKVGRAYEDALS--N----S-L.....- 522
SYK.KE.x.KE51 -RQPRKGQGNPPP-------G-.....GNRKPPANFPV..........MRET-----A-DWPWQQQTWGNYASP..QQKHIAMATPLQPQSSPKT-KDLLV-G-PSEKKEEMKEKGPLYP--Q----D-Q.....- 562
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -RQPKRNQGPPVA-------G-.......GVSR--PANF........PVRSE-S---L-D.IEDGPWLT.......WSAQMSQQAQAKAQNSPSKKPP-NREVLSPKESSGKEETKSLYP--S----E-Q.....- 555
LST.CD.88.SIVlhoest447 -PKP.......KGKV----YGP....WRSGPP-NFPLMGGNAGV.......V-S---M-R.........................SPTQAERALETYRNLGQ-LR.RQQQIPQKCVDEPCLSFFF-PD-Q.....- 513
SUN.GA.98.L14 -P........QGK-V----YGP.....WNRGPPGNF.............PVM-S---L-................DLTLGNRMTPPQSKAERALETYRLLGQGLRAQQKR--RGECQEPCL.NM--PE--.....- 522
MND-1.GA.x.MNDGB1 -P.....KPAQQQRV----YGP..........WG-SKPGNYPAQ.....-VT-----L-E...........................KPLQKTLSTYQKLGRGLR..QKM--EKREEDFH--ST--QE-Q.....- 503
LST.CD.88.SIVlhoest485 -PKP.......KGKV----YGP....WRNGPP-NFPLMGGNAGV.......V-S---M-R.........................NSTKAERALETYRNLGQ-LRK.QQQVPQKCVDEPCLSFFF-PD-Q.....- 513
LST.CD.88.SIVlhoest524 -PKP.......KGKV----YGP....WRNGPS-NFPIMGGAAGV.......I-S---M-K........................VPPTRAERAIETYRNLGQ-LRK.QQQVPQKCVDEPCLNFFF-PD-Q.....- 512
LST.KE.x.lho7 -P.......KPKGKV----YGP....WSSKPP-NYPLLGGAAGR.......I-S---M--.........................APTKAERALETYR-LGQ-LKRQQQQVPQKCVDEPCLN.---PD-Q.....- 516
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -P.....KAAPQSKN-----LP....WGRRA.....................-RNFI.-Q................QHQTWGIGKYIPEGGDEIFSSSRV-E--PQQQEETRRGKYPDLSD-K----E-Q.....- 545
DEB.CM.99.CM40 -G........QTPR-----NTP....WASRRPRNFLEGIG..........KYIPESTAD.............................QVYSTTR-PVQGQENNPQREETTRRGKYPDLMG-K----E-Q.....- 536
DEB.CM.99.CM5 -G........QVPR-----NAP....WASRRPRNFLEGIG..........KYIPESTAD.............................QVYSTTR-PVQGERNAPQEDTTTRRGKYPDLMG-K----E-Q.....- 533
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -R....SNTNDQG-V----NGL....GRKNPPRNFVQY...........YPQMNQDLP...W-PVR..........VQQQPQYPQNFQEGGNRQSCQEDKRQN--SHQE-E-TTRESLYP--K----D-Q.....- 559
GSN.CM.99.CN166 -R.....TGTPIKELY--DLGR....GRRRAPRNFPVT...........FLL----A...............................EEEEPQQLNLS--VGEPQSKGQ--ESRNTLYP--S----E-Q.....- 513
GSN.CM.99.CN71 -KT.....GTPAKEL---DLGR....GR.RAPRNFPVT...........SLL-S--A...............................EEVEPQQLNLSP-VGEPQNKEQ-AEKRNTLYP--S----E-Q.....- 511
MON.CM.99.L1_99CML1 -PQPP....KQNKGV----NPF....GPKKGPRNFPLT...........SVQ-S--T...........................LPAGTAEPVNLNQEIGS-KTGTPKETRRD....LYP--A----E-Q.....- 511
MON.NG.x.NG1 -P..NGGQNQPRNRV----NPF...GPGKRGPRNFPVTS...........LQ----A-PT........................XGXYKVNFSPP-GPPET-APTAPKETRKD....LYP--A----D-Q-E-..- 193
MUS-1.CM.01.CM1239 -R......SEGAKS-----DPL...GLQRRRPRNFPQT...........SLL-----................................EQEGDL-NLSP-VGPKDGAS-RKS....LYP--S---QD--LEK..- 506
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -R......SDNTKAV----DPF...GLQKRRPRNFPQT...........SLL-----................................EQEGEL-NLSPAVGPG-GKQ-RKS....LYP--S---QD-Q-D-..- 510
MUS-2.CM.01.CM1246 -R.....TDTGKSAV-----DL...GFRSRKPRNFPVT...........SLM-----.............................DTAEPVNFSPLVGPKEEPPKDRK-RKT....LYP--S----D-Q-K-..- 517
MUS-2.CM.01.CM2500 -R.....TNSDKGAV-----GF....GFHRKPRNFPVT...........SLM-S---...........................DTAEIVNFSPE-GPRKEN-TPQA-P-RKN....LYP--S----D---E-..- 519
TAL.CM.00.266 -S.........SA-------SFLGKIPPVRGPRNFPVV.............Q-S---I-P........................LTASWQEGTTTWTPP.AKKP--TTTTR-S....LYP--A----D-Q.....- 528
TAL.CM.01.8023 -R.........QP-------AFLGKIPPVKGPRNFPVV.............Q-----I-P........................LTASWQEGTTTWTPP-KDAAAPKQQTR-S....LYP--A----D-Q.....- 532
OLC.CI.97.97CI12 -R...VGGQQQQSKV-----WR..GGKAEPPLNMQQRTEM.........DIF-S--TL-.......................................QILEKGTREKREMKEEKKPLYP--A----E-Q.....- 481
WRC.CI.97.97CI14 -P.......KIR--V----NGR....GQMPSNNY-VQK-.RSLNNFGPTTTM-S---MRE....................DPNIQELEKYLLKGAQLREQQEH-KT.EGQ-REVGVPEWP--K---EP-Q.....- 512
WRC.CI.98.98CI04 -P.......KSR--I----NGR....GQMPSNNY-VQKV.RSLNNFGPA.TI-S---MRE....................DPNIQELEKYLLKGAQLKEQAQA-K-.E.K-RETGLPEWP--K---ET-Q.....- 514
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -P.......ETR--V----NGR....GQRPSNNY-VQKMNAGVNTFGPV..V----VDPT....................MQ.........ELEQYLLRGAQM-R-KEKEMQKEGKVEYP--K---EP-Q.....- 503
COL.CM.x.CGU1 ...........NK------ATR.......................GVE.LQTAIF--.............................................KMSKDLPPRREKGESLYP--K----D-Q.....- 483

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2013
419



PLVProteins

PLV
Proteins

Pol
Gag-Pol TF start Gag-Pol TF end protease start
Pol start

H1B.FR.83.HXB2 FFREDLAF..LQGKA...REFSSEQT...RANSPTRRELQVWGRDN..............................................NSPSEAG.ADRQG..TVSFNFPQVTLWQRPLVTIKIGGQLKEALLDTGADDTVLEEMSL....PGRWKPKMIGGIGGF 109
H1A1.UG.85.U455_U455A ----N---..Q--E-...--------...------S-N-WDG-K-...............................................DL-C-T-.-E---..-D--S---I---------V------I--------------DIN-....--K----I------- 108
H1C.ET.86.ETH2220 ----T---..Q----...---P----...-------ESQTRANSPTTR.....................................ELQVRGS-TF----.-E---....-L----I--------------------------------IN-....--K------------ 116
H1D.CD.84.84ZR085 ----N---..P----...G-L-----...------S-SFGFGEEIT.............................................#LPETGTE.GQ---T..--LS---I------V------------------------DIN-....--K------------ 109
H1F1.BE.93.VI850 ----N---..Q--E-...-K-P----...------S---R-QRG--...............................................PL----.-E-R-TV.P-LS---I---------------I---------------DIN-....--K------------ 109
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----N---..Q--E-...-------D...-T----C-KPR-RRG-S...............................................PLP---.DEGK-....AISL--I---------V------I---------------IN-....--------------- 106
H1H.CF.90.056 ----N---..Q-RE-...-K--P--A...-T----S---R-RRG-D...............................................PL----A-EG--T...-LS---I---------V--E---R---------------IN-....--K------------ 108
H1J.SE.93.SE9280_7887 --------..Q-RE-...--L-P---...------S--PRARRG-................................................PLP-T-.-EG--T..--S----I----------R-----R--------------DID-....-RK------------ 107
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----N---..P--E-...--------...------S---R-R-G--...............................................PL----.DQ---TE.P------I------I----V----R---------------IN-....--K------------ 109
H1O.BE.87.ANT70 ---QI--S..GGHE-...-QLCA-...TS..TPISPTDGGGS....EG......T..............................GESGT........ERGPE...RAL-VCL--IP--D--I--ARV--H-C-V-----------NNIQ-....E-K------------ 105
H1O.CM.91.MVP5180 ----V--S..GGHE-...-QLCA-...TS..VPISPTNGG.G....SEGT.RESE..............................SEGGS........-R.......A-PICL--IP--D--I--A-V--H-C-------------NNIQ-....E---T---------- 105
H1O.CM.94.BCF06 ----V--S..RGHE-...-QLCA-...TS..VPISSTNGGGS.............................................EGAREAESGGGEG......R--PVCL--IP--D--I--A-V--H-C-------------NNIQ-....E---T---------- 105
H1O.CM.96.96CMA102 ---QI--S..GGHE-...-QLCA-...TS..APISPSDGGGN....AGT....EE..............................SESGT#.......#RGPK...R-L-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------NNIQ-....E-K-----------C 106
H1O.CM.98.98CMA104 ---QI--S..GGHE-...-Q-YA-...TS..GPISPSDGGSS.....EG.....T..............................GEPGT........ERGLK...R-L-VCL--IP--D--V--A-V--H-C-V-----------NDIQ-....E-K-----------C 105
H1O.CM.99.99CMU4122 ----I--S..GGHE-...-QLCT-...TS..VPISSSDGGGK.....EG.....T..............................RESGT........EGGPE...R-L-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------NNIQ-....E-K-T---------- 105
H1O.CM.x.pCMO2_3 ----I--S..GGHE-...-QLCT-...TS..APISPSNGGGN....EGT....RE..............................SEGGS........E.......R-L-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------NNIQ-....E-K-T---------- 103
H1O.FR.92.VAU --K-I--S..ERHE-...-QLCAG...TS..VPISPTNGR.D....DEGARGGSE..............................SEGGA........E.......RAL-VCL--IP--D--V--ARV----C-V-----------NNIQ-....E-K-A---------- 106
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----I--S..GGHE-...-QLCA-...TS..VPISPTDDGGN....EG......T..............................RESGT........EGGPE...R-L-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------TNIQ-....E-K-T---------- 105
H1O.US.99.99USTWLA ----V--S..GGRE-...-Q-YA-ANAPS..SPISPTNGG.G....SE...XAXX..............................SESGG........-..LE...R-L-VCL--IP-XD--I--A-V--H-C-V-----------SNIQ-....E-K-T---------- 108
H1O.US.x.I_2478B ---QI--S..GGHE-...-QLYA-...TS..APISPTDGGSD....EG......T..............................RESGT........KGGP...NR-L--C---IP--D--V-IARV--H-C-V-----------NNIQ-....E-K-T---------- 105
H1N.CM.02.DJO0131 ---KG-VS..--RET...-QLPPDNNNKE--H--AT---W-S.....GG....................................EEHT....GEG---E.H-ELSI.PTL----I------VI-V---KEVR------------I--IQ-....E-K------------ 114
H1N.CM.95.YBF30 ----E-VS..--RET...-KLPPDNNKE.--H--AT---W-S-G..........................................EEHTGEGDAG-P-E.--ELSV.PT-----I------VI-V---KEVR------------I--LQ-....E-K------------ 116
H1N.CM.97.YBF106 ---KG-VS..--RET...-KLPPDNNKE.--H--AT---W-S.....GG....................................EEHTG.KGDAG-P-E.--DLSV.PTL----I------VXAV---KEIR------------I--IQ-....E-K------------ 116
H1P.CM.06.U14788 -------S..GGQE-...-QLCT-TS...TTD---Y..................................................GGGGDDSEQAXG-KGG-ERV..-P-SL--I---D--VIPV----HIC------------VDNLP-....E-----------X-- 106
H1P.FR.06.RBF168 ---K---S..WGQE-...-QLCT-TS...TT----Y..................................................GGGRDDPGQA-G-KGG-E-...IP--L--I---D--VIPVRV--HIC------------VDKLP-....E---X---------- 105
CPZ.CD.90.ANT ----TDPH.VVGVQT...--LCA-GGSS.G---S-H-D-..S-GA................................................QEDSE-SQGGG-T..T-LV--EIP-----MMEVL-Q--KCQ-----------V-GIH-....Q-N----T------- 109
CPZ.CD.06.BF1167 ----THPL....VGVQTRKFCAESESDSESGTESDTG-TSGES-TLSSS.................................................N.GGGESLEQQGWL--EIH-----MMEVTVQ--VCT-----------FADLK-....K-SCN-RT------- 112
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ----R-VS..VERGI...K-TRELPAGQEGTH-S-H--FW-S............................................GNNSEQTGRK-RDGGGERAPV.P-I-L--I-------LGV--E---I------------IDNVQ-....T-------------- 116
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----G--S..--RE-...-K-PPDNNKE.-----SN---W-S............................................GGEDHTGDREGRKGE--ELSV.PTL----I------IL-V----EI-------------I--IQ-....E-K------------ 115
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ----N--S..P-RE-...---PP-E-RTT-TKC--N--FW-S-...........................................SENRFSETXGQERGX--EQTV.P--G---IS-----V-AAR---VI--V-------------IE-....E-K-R---------- 117
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---KK--S..-G-E-...--LCAR-E...GT--S-YGI-RIS.................................................GGEE-QG-GEGGEQAA.-------I-------IPV--E---I------------I-DLN-....--K-S---------- 108
CPZ.CM.98.CAM3 ----R-VS..VERGIKET--LPAG-E...GTH-SAP---W-S-SNR...............................................KETGG-EGEGK-TPVS-V-L--I-------LGV--E---I------------IDNVQ-....T-K-R---------- 114
CPZ.CM.98.CAM5 ----G-VS..VEREIKKT--L-AGRE...GTH-S-HG--W-S-NN-...................................................GEKEGGE-TPVS-I-L--I-------LGV-VE---I------------IDNVQ-....T-K-R-R-------- 110
CPZ.GA.88.GAB1 ----R---..P-RE-...-QLCA--N...-T-G--D---W-P-GR................................................EEPGE.ERG-EQS..I-T-L--I-------IPV-VE---C------------I-RIQ-....Q-L------------ 107
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---GG---..PERE-...--L-PKEG...GT--S-S-D-R-CRA-T............................................DRKESEGG-EYN-K-E..P-LS---I-------LPVRVA---C-------------DNIQ-....E-K-R--L------- 112
CPZ.TZ.00.TAN1 ----THPL..VGVQT...--LCA-HP....RERE....................................................GSGAGDSTDTSGANCPTT-DDDERRVL---N-----MM-V-VQ--VCQ---------S-FCNIK-....K-Q-T--T------- 105
CPZ.TZ.01.TAN2 ----AHPL..VGVQT...G-LCT-HP...-EREESGAGTDTDASST...................................................I-PT-DGSAT.ERRVL--IN-----MM-V-VQ--VCQ---------S-FCNIK-....K-Q-T--T------- 106
CPZ.TZ.09.UG38 ----THPL..MGVQT...---CA-HP...-EGEESGTDTSGAISPT........................................................DGTT..EGRV---IN-----MM-V-VQ--VCQ---------S-FCNLK-....K-Q-T--T------- 100
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----THPL....VGVQTREFCAKQPREGEAPGARGSADSAYCPS..........................................................NGDGPHERRVL--IN-----MMAVRVQ-H-CQ---------S-FCNLQ-....K-Q----T------- 104
CPZ.US.85.US_Marilyn ----T-VP.IVERGIKET--LPGK-E...G-H-S-N-GFR-SR--S................................................DTGETGKGKG.A..L-A----I-------LR--VA--IV-------------DNIQI....E-T-R---M------ 111

Pol p15 start p15 end protease start
MAC.US.x.239 ---PWSMG....KE-...PQ-PHGS.......-ASGADANCSP...............................RGPSCGSAKELHAVGQAAERKA-RKQREALQGGDRG-AA--FS--R--V--AH-E--PV-V--------SIVTGIE-....GPHYT--IV------ 121
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---IWPMG....KE-...SQLPHDP.......T-AGADTNGAPNGSSCGGAP......................NGSSCGHVEELSETRSATER....EERKALQRGNGRLAA--FS--R--V--AY-E--PV-V--------SIVAGIE-....GLGYT--IV------ 126
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---LWSLG....KE-...SK-PHGP.......NASGADTNCSP...............................SRPSCGSAEELHAIGQEAEG....EQRKTLQGGDRG-AA--FS--R--V--AH-E--PV-V--------SIVAGIE-....GPNYT--IV------ 117
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---IWSLG....KE-...SQLPHGP.......NASGPDTDSPP...............................SGPSSGSAEGLHEVGKETER....EQRETIQGGDGGLAA--FS--R--V--AH-E--PV-V--------SIVAGIE-....GLNY---IV------ 117
STM.US.89.STM_37_16 ---LWPMG....KE-...PQLPHGP.......NTSGADANCPS...............................RRPSCGSAEKLHAAGQEAER....EQE-TLQGGDRG-AA--FS--R--V--AH-E--PV-V--------SIVAGIE-....GLQYT--VV------ 117
H2A.DE.x.BEN ---VGPTG....KE-...SQLPRDP.......--SGADTNSTS..............GRSSSGTVGEIYAAREKAEGAEGETIQRGDGGLAAPR....AER-TSQRGDRGLAA--FS--K--V--AY-ED-PV-V--------SIVAGIE-....GDNYT--IV------ 134
H2A.PT.x.ALI ---AWPMG....KE-...SQLPRNP.......-SAGINTNSTP..............SRASSGPAGAVYAAGEKAKRAEREAIQRGDGGLTAPR....AGR-TTQRGDRGLAA--FS--K--V--AY-E--PV-V--------SIVAGIE-....GSNYT--IV------ 134
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ---VGPMG....KE-...PQ-PCGP.......N-AGADTNSTP..............DRPSRGPTREVHAAREKAERAEREAIQRSDRGLPAAR....ETR-TMQRDDRGLAA--FS--K--V--AHVE--PV-V--------SIVAGVE-....GSNYS--IV------ 134
H2B.CI.x.EHO ---VRPLG....KE-...SQ-PRPG.......T-.GDSAICAP.............DEPSIRHDTSGCDSICTPCRSSRGDAKELHATREEAEG....EQRETLQGGDRG-AA--FS--R--V-KAT-E--SV-V--------SIVAGIE-....GSNYT--IV------ 134
H2B.GH.86.D205_ALT ---VRTLG....KE-...SQLPHDP.......-ASGSDTICTP.............DEPSRGHDTSGGDTICAPCRSSSGDAEKLHADGETTER....EPRETLQGGDRG-AA--FS--R--V-KAC-E--SV-V-----V--SIVAGIE-....GSNYT--IV------ 135
H2G.CI.92.Abt96 ---VWTLG....KE-...SQLPHDP.......--SGSDSISTT...............................DGPSSRPTEELHAXGEEAKG....AEKQTLQGGDRXXAA--LS--R--V--AY-ES-PV-V--------SIVAGIE-....GSNYS--IV------ 117
H2U.FR.96.12034 ---AWPLG....K--...SQLPHGP.......--AGTDPNSP.................SSRTSSGSADPDSPSSGPSSGSAKELHATGQETKG....EQRETIQGGDGG-AA--FS--K--I--AY-E--PVKV--N-----SIVAGIK-....EPYYT--TV-E-E-- 131
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ----I--S..RGRE-...-QLCA-AS............................................................ATNSPT-GGGRE-NEETRKGG-L-S----I---D--VIPVR---H-C------------V-HLP-....E-----R-------- 101
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ----I--S..RGRE-...-QLCA-AS...AT----N......................................................GGGRERNEETREGGT...L-S----I---D--IIPV----H-C------------V-HL--....E-----R-------- 101
VER.DE.x.AGM3 ---VWPVD....-SET.QKFSRRYSWGG.ANCA-STES..................................IRPCKEAPAAICRQGEAVEGTKE...KTTSSESRLDRGIF-.ELP--R--IK-VY-E-VPIR----------IIK-AD-..QLS-T----I------G 124
VER.KE.x.9063 ---VWTVD....-DKT.EKLSRCHSWSG.TERA-STDT..................................IRPSKEAPAAVCREGKTVEGTRE...ENTTNKSRLGGRIF-.ELP--R--IK-VI-E-VPVKV---------IIK-TDI..QLT-P-R--V------G 124
VER.KE.x.AGM155 ---VWPVD....-DKT.KKFSR-HSWGG.TKCA-STEQ...............................LYTLRPSKEAPAAVCRERETNEKSEQ...KPPSE-SRLERGIF-.ELP--R--IR-CI---TAVK----------IIKDTD-..QLR-S-R--IV-----G 127
VER.KE.x.TYO1_patent ---VWTVD....-GKT.EKFSRRYSWSG.TECASSTERHHP...............................IRPSKEAPAAICRERETTEGAKE...ESTGNESGLDRGIF-.ELP--R--IK-VY-E-VPIK----------IIK-ND-..QLS-P-R--I------G 127
SAB.SN.x.SAB1 ---VWPLG....QRET.QEFP-DLHQTN.SSPNG-GLQQ.............AGGKLVCRQTSDQRTRARRSSNSPVKAVCCSGETAETAVA......KPLATTEPLRGGLQL---S--R--MK-VY-E--KVT---------S-IQGIE-....GDN---RI------C 141
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ---VWPLG....RSET.KKFCAIQRRHS.WSGTNSPP...............................NGNSLRSSKEAPPAVCREGTAPERGE....RTDKETEGERSGGC-LELP--R--MKRVI-E-TPVQ----------IIQ-KD-HFPPHKP-RS-VV-----G 129
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----NANL....-NKA.AQF-R.ARRSR...SDGSPDACARIP..............................HRFASCGSIRPSQETAGAVCQKG..RSIEKAEGEGTGGL-LEFP--R--MSK-Y-Q--PVQV---------IIK-EDI..HLE---R--VV-----G 127
DRL.x.x.FAO ----YSLG....QRET.QEFS-GL...................................ADPISSSIARIPPGGSGREDAPKVHGAGSSAEETTE...TTTAEE-PLRGGLQL--FS-RL--TTIVEVE--KV------------IQGLE-....T-K---QI------T 123
MND-2.GA.x.M14 ----CSLG....QWQA..Q-L-.......CHATDPISTP...........................DARDGGSSREDVIRLYEKGATTEGSKGD....QAGEG--SLRG-LQL--FS--N--TTVVE-E--KV------------IKDVD-....T-N---QI------A 122
MND-2.CM.98.CM16 ----YPLG....QWQT..Q-LP.......GDAIDPN.GP..........................SNARDGRPSRENAVRLHEERATAESGKQ.....TGKE-E-SIRG-LQL--FS--N--TTVVE-E--KV------------IKDLD-....K-N---QI------S 121
MND-2.x.x.5440 ----YPLG....QWQA..Q-LP.......CHAIDPISTP...........................DARVGRPGRKDAVRLYEERATTEGSSR-....PERGKE-SLRG-LQL--FS--N--TTVVE-E--KV------------IKDLE-....T-N---RI------A 122
MNE.US.x.MNE027 ---LWPMG....KE-...PQ-PHGP.......NASGADTNCSP...............................RGPSCGSAKKLHAVGQTAER....KQKEALQGGGRG-AA--FS--R--V--AH-E--PA-V--------SIVAGIE-....GPHYT--IV------ 117
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----CSLE....AGET.EEFSFNLRDTL.CSRDGSV-P..................................CGSHVKEILGAGEKAEAAKEAG....-EKPAGESIRRGIVL--FS--K--VTWVT-E--KV------------ISDIE-....GDN----I------Y 122
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---KCALE....SGET.EELSVDFLDSL.CSRGG-GQS................................CLPVRSSRSHAKEIPGTGQNAETATE-GREGSEGESLRG-TCL--FS--K--VTMVN-E--KV------------INGIE-....GEN----I------Y 128
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ----TPLG....SGEA.EELSFDFLDSL.CSRDGEQLRP.................................CRRDAKELSEEGRGTKETTEAG....REQEER-SISG-L-L--FA--K--TTIAQ-E--KV-V----------I-GIE-....GND-T--I------Y 123
RCM.NG.x.NG411 ----CSLE....AGET.EEPSLDFLETY......CS-........................ERGRMESPVRSSRRDAQEIPSIGETAQTGAEER....EQGESGESLRGCVVL--FS--K--VTWVE-E--KV---------G--IQNLD-....GEN----I------Y 127
SYK.KE.x.KE51 ----RVGE....QETP..SK--CDEGDT.NSPTSGG...............LAMAATDMGKLCFTPTEAHSNGHPATATVLSKDSQGPLGPWETF...REER-DEGEGT-LSL-SIS--R--MME-NVE-TKVTM---------IIR-QDI..QLHQP-T--IV--L--N 143
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ----RMGG...LQE-P..SQLP--ERAI.C.......SPSG...............GHRRWAMAHMVSTDEPTSTSEGTELSLEETPHQQGSALA...EGEQWE-GDQE-LSLS-LS--R--MIEVDVE-D-VQM-V-------IIR-EDI..QLHQP-S--IV--L--N 137
LST.CD.88.SIVlhoest447 ---LWTLE....EWSS..-KL-FDGGE..CRS.S-ISSP...............................NGEEPNTSRESLRNIQEPRTTAEE.....ATADPTEMCGRAMPEFLL-SR--IEN-LVN--PVS----------IFS-N-V..RIE-PYT-RVV-----Q 123
SUN.GA.98.L14 ---VWPLE....QG-A..--L--HAFCS.A................................SRGSDIGEQNDTTPVKGRESSGDLQTVRTGPQ....ST-EEE-KGGM-GAMLEYA-SR---EKVF-N--PVT----------IVS-D-V..SIE-H---RVV-----Q 125
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---VWPLG....SLQT..G-L-.........................................GTRGDSNSSTIRGETSAENSEHLSEIRERA.....QAE-EG-EERGG-S--EYS-SR--IEEVSVD-VTIR----------IFN-RNI..KLK-N-Q--I------N 116
LST.CD.88.SIVlhoest485 ---LWTLE....EWSS..-KL-FDGGE..CRS.S-ISSP...............................NGKELNKSRESLRNIQEPRTTTEE.....ATAGSTEMCGRAMPEFLL-SR--IEN-LVNR-PVS-----R----IFS-N-V..KIE-PYT-RVV-----Q 123
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---VWSLE....EWTF..-QL-NHGRG..CRS.DSFSAT..............................HGESASNKSREGNRDIQEPRTTTEE.....ATTSSTEVCGRALPEFLL-SR--IEKVLVN--EVT----------IFS-N-V..RIE-PYT-RVV-----Q 124
LST.KE.x.lho7 ---IWSLE...-QTSR..QLS-TGRS...CRE.NSISSP................................NGECSNKSRESTGDLQDFRTTAEK...AA-ASPTEMCGRALPEFTL.SR--IES-LVN--PVS----------IFS-N-V..RIE-PYT-RVV-----Q 123
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ----TSLG....EESP..Q-...........FHRA...............................ATPDMGHREVHTGGRGRDLLLFQGTGTET..PAAGGDEEREIPR-IGLE-P--R--VT--E-E-RRVQV---------IIH-KDI..QLTSPFV--TV--L--- 118
DEB.CM.99.CM40 ----YSLG....LQET..Q-L-RRNWEV.HPGEHS-SGILD...........................................YQGTSTGAGEQPPE-GNNEEREV.PG--GAEIS--R--MT-VH-E-RKVQV-I-------IIS-KDI..DLEAP-T--TV--L--- 117
DEB.CM.99.CM5 ----CSLG....LPET..Q--FGRDWEI.HPREHS-SG-FN...........................................NQGTCARGKEC-PG-HN-QEREV.PR--GAEIS--R--MTAVYVE-KRVQV-I-------IIS-KD-..DLDAP-T--TV--L--- 117
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ----WSWE....EESS..Q-LCTVLPSDESGFAMEPS-G...........................PAATTVPTKFSRGGKQTILSGRQEAEQAV...PSGG-GDNEGE-LS-VE-S--R--IGQ-WVQ--RV-V-I-------IIA-QDI.NLGTEG-I--TV-----Y 133
GSN.CM.99.CN166 ---PWPGA....PPSP..Q-L--NFPAA.NSPGG.GGRTPA..............................................AQSLDT-RGTPEQGTEG-EQEH-LSL-VIS--G--MKEVS----VVSM---------IVQDSAI..ELDTP-T---V-----L 114
GSN.CM.99.CN71 ---PWPGA.....TSP..Q-L--NFPAA.ISPGG.GGGTPA..............................................AQPVSAGGGAPEQGAEGRKEEH-LSL-VIS--G--MREVSM---VVSM---------IVQ-SAI..ELDTP-T--TV-----L 113
MON.CM.99.L1_99CML1 ----SFRS....QEGA..K-LP-HLCAA.QRTDSAS............................................RDCGASQSQPRDWF-...EDG-PK-DEAG-LSLLSIS--G--IRSVL----KVSM---------IIQDQHV..NLGEN-T--VV-----M 114
MON.NG.x.NG1 ----SFW.....PRQE..GAKELSSNLL.A----SGTN...................................PXGXQGELLTSSGTTRDP.......SADSPE-DEEG-LSLLSIP--G--VR-VE-A--SVSM----X----IVQXQDI..NLGEN-T---V-----L 118
MUS-1.CM.01.CM1239 ---GSSWP..PEKE-...K-LPPDLAFT.NGPARAGGRPGQSLPAS....................................................-SQGWSERQEE-LS--VIS-SG--IREVM-E--VVHM---------IVQDSNI..QIDKP-N--LV-----N 110
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---GS-RP..PEKE-...E-LPPDLSLA.NCSAR-GGGIGQSLSSS....................................................-SRGGETGQEE-LS--VIP-SG--VRPVE-E--VVSM---------IIQDAHI..HLE-P-N--SV-----N 110
MUS-2.CM.01.CM1246 ----GSRL..PVSE-...E-LP-YIAHA.YGTPRYS-AGELLP.TSRAQG................................................RATQG-ERQKD-LS--VIS--G--IK-VD-N--PVSM---------IIQDSDI..KIS-ELT--VV--L--L 113
MUS-2.CM.01.CM2500 ----RFR...-PQE-...E-LPCYIAHA.ISSPRYS-DS-LLP-GGSTEGE...............................................PNPPSPTGQEE-LS--VIP--G--IR-VMVH--PVSM---------IIQ-SEI..EIDKE-T--VV--L--L 114
TAL.CM.00.266 ----VFFR....ENPT..GQRTE-FSSG.ATIGTAN......................................RASHSIMAGGDYHVDPTSQE.....APRNNHNKGE-LSLFGQS--R--I-KVL-E--EV-V---------IIQVGEI..ELE-VPHQ-TV--LA-Y 118
TAL.CM.01.8023 ----GFFR....EDPP..GQGTE-LPSG.ATHRTAD......................................RASHSIMAGGDYHMDPSDQG....CRSTQATDEGE-LSLVSQS--R--I-KVL-E-REV-V---------IIQ-GDI..ELE-VPHQ-TV--LA-Y 119
OLC.CI.97.97CI12 ----MEGR...ESR-SPQHATEDRDGHL.SLCTYPG................................................TDFGEGNK......-KERDE-GEET-LSL-SIS--R--MIELY-E--QVT-----------IKGKDI..YME-NGI-RI------A 110
WRC.CI.97.97CI14 ----WQRA....DALEQLSSSEA-ELEQ.FWANNNNAFCSSNE-GSKH.......................SGAGKIFIEGSTIEGTTGTQE......DRGTEE-SGGAGMAL--IS-RT--MIQCI-E-HSVS-----------IDVNL.....NKN-Q-RI------T 131
WRC.CI.98.98CI04 ----WERA....DALKQLPSSKG-ELEQ.FWAG.NNTVCSSNEGGSKH.......................TRIREIPPERSSIEGAGTGK.......KGREEERNGAARVA---IS-RN--MIQCI-E-NSVS-----------IDIHLN....NKN-Q-RI------T 130
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----WPRA....EALQQLSS..............SKN-CRGEYLWASG...................ANSTSGSYHARTRAISSERSSDEEG......ERERNAEGGESRISL--IS-RT--MIQCI--RESVS-----------VDVQL.....E-N-Q-RI------T 122
COL.CM.x.CGU1 ---GNQGGG......ATDSHLPP..................................................................EDEQR....PATQEGEGGE.-LSLLE-S-RR--I-IVEVE--KCQ-----------FK-EDV..QLT-A-TAVQ-Q----A 91

420
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2013



Pol
PLV

Proteins

PLV Proteins

protease end p66, p51 RT start M41L D67N D110 catalytic site
K70R

H1B.FR.83.HXB2 IKVRQYDQILIEICGHKAI.....GTVLVGPTPVNIIGRNLLTQIGCTLNFPISPIETV...PVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEKIKALVEICTEMEKEGKISKIGPENPYNTPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELNKRTQDFWEVQLGIPHPAGL......KKKKSVTVLD 265
H1A1.UG.85.U455_U455A ---------------K-T-.....----------------M------------------...------E-------------------T---N---------------------------------------------------------T---......---------- 264
H1C.ET.86.ETH2220 ---------I-----K---.....----------------M---L-R------------...--------------------------TA--E---Q-----R---------------------------------------------------......---------- 272
H1D.CD.84.84ZR085 -------H-----------.....-----------------------------------...--------------------------T----D--------R----------I----------------------------------------......-----I---- 265
H1F1.BE.93.VI850 ---K---N-----------.....----------------M-----------V------...--------------------------T---L-----------------------------S--------K----------------------......---------- 265
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --------VP---S-K---.....--I------I------M------------------...-----------R--------------T---K---E----------------I----------------------------------------......---------- 262
H1H.CF.90.056 ------E-VA-----K---.....----------------I------------------...--------------------------T-------------R-------S--I----------------------------------------......------S--- 264
H1J.SE.93.SE9280_7887 ------NEVP---E-K---.....----I-----------M---L--------------...------------I-------------TQ--A---E-----RV--------------------------------------------------......---------- 263
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------V------Q---.....-----------------------------------...--------------------------T-----------------------------------------------------------------......---------- 265
H1O.BE.87.ANT70 ---KE--NVTV--E-REVQ.....----------------I--GL-----------AP-...------------------SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------G-----------------E-----------G--......-Q-Q------ 261
H1O.CM.91.MVP5180 ---KE-NNVTV-VQ-KEVQ.....------------L---I--GL-----------AP-...------------------SR---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G--......-QRQ------ 261
H1O.CM.94.BCF06 ---KE-NNVTV-VQ-KEVQ.....------------L---I--GL-----------AP-...------------------SK---E--TA--Q---Q----------------I-------G-----------------------------G--......-QRQ------ 261
H1O.CM.96.96CMA102 -R-KEFNNVAV--E-KEVQ.....----------------I--GL-----------AP-...------------------SK---E--TA--Q---Q-----RV---------I------X--------X---------------------G--......---Q------ 262
H1O.CM.98.98CMA104 -R-KEFNNVTV--E-REVQ.....----------------I--GL---------S-AP-...--R---------------SK---E--TA--Q---Q-----RV---------I----------------------K--------------G--......---Q------ 261
H1O.CM.99.99CMU4122 ---KE-YXVKV--E-REVQ.....----------------I--GL-----------AP-...--X---------I-----SK---E--TA--Q---Q-----RV---------I--------S----------------------------G--......-Q-Q------ 261
H1O.CM.x.pCMO2_3 ------NDVTV--E-REVQ.....------L---------I--GL-----------AP-...------------L-----SK---E--TA--Q---Q-----R----------I--------S----------------------------G--......-Q-Q--S--- 259
H1O.FR.92.VAU ---KE-YNVAV-LE-REVR.....------------L---I--GL-----------TP-...------------------SR---E--T---K-L-Q-----R----------I-------G-----------------------------G--......-Q-Q------ 262
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---KE-N-VPV--E-REVL.....----------------I--GL-----------AP-...------------I-----SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G--......-Q-Q------ 261
H1O.US.99.99USTWLA ---KE-XDVTV--E-R-MQ.....R-----------L---I--GL----X------TP-...------------------SR---E--TA--Q-X-Q-----R---X------I-----X----X-XX-------X-----XXX-XX----XX-......-QRQ------ 264
H1O.US.x.I_2478B ---KE--NVTV--E-REVQ.....----------------I--GL-----------AP-...------------I-----SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-----------------------------I-------G--......-Q-------- 261
H1N.CM.02.DJO0131 -------NVT-D-Q-R--V.....----------------F------------------...-----------R-------A---E--RQ--A---Q-----R----------I----------------------------------------......Q--------- 270
H1N.CM.95.YBF30 -------N-TVD-Q-R--V.....-----------------------------------...-------------------T---E--R-------------R----------I----------------------------------------......-Q-------- 272
H1N.CM.97.YBF106 -------N-T-D-Q-R--V.....----------------F------------------...-----------R-------A---E--R-------------R----------I-------------------------E--------------......-Q------X- 272
H1P.CM.06.U14788 ---KEFEEVKX--E-RQVY.....X----X----------I--L-----S-------I-...-----A-----R------SK---E--RA--Q---Q----T-----------I-------GS-----------------------X----G--......Q-X----I-- 262
H1P.FR.06.RBF168 ---KEFEEVKV--E-REVY.....----X-----X-----I--L-----S----S--I-...-----A------------SK---E--RAX-Q---Q----T-----------I--------SX---------------------------G--......--R------- 261
CPZ.CD.90.ANT -S-Q--NKVP-Q-GDRTVL.....A---L--N--------V-CLL---------KV---...-----E-----R------SK---E--K---DKL-A-N---R---D------I-------TS--------------------I----------......-Q-------- 265
CPZ.CD.06.BF1167 VP-QE-YNVP-T-A-KTVK.....TK--I-----------V-R-L---------TV-I-...K----E------------SR---E--T---ENLRA----IEV--D------I----------------------------------------......--R-VI---- 268
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---K---N-A---E-R--T.....----------------I---------------G--...-----------R--------------T---Q--------------------I-------GE------------R------------------......---------- 272
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---K---NVI---Q-K--V.....----------------F-----------------I...-----------R--------------T-------------R----------I----------------------------------------......---------- 271
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---------P-----KR--.....----------------I-------------T----...-----------R--------------T-------------R----------I----------------------------------------......---------- 273
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---K-FERVN---E-K-IT.....S---------------V--KL-----------D--...K-F---------------SK---E--T---K--------------------I-------------------------E--------------......---------- 264
CPZ.CM.98.CAM3 ---K---N-A---E-R-TT.....----------------I------------------...-----------R-------A------T---Q---------R----------I----------------------------------------......---------- 270
CPZ.CM.98.CAM5 ---K---N-V---E-R-TT.....----------------I--------------V---...-----------R-------A------T---Q--------------------I-------------------------E--------------......---------- 266
CPZ.GA.88.GAB1 ---K-F-NVH---E-R-VV.....----------------I---L----V----S----...------------------SA------T---Q--------------------I----------------------------------------......---------- 263
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---K---NVE---E-KRVE.....S---------------V---L-----------TP-...-------T---R------SK---E--T---R---------R----------I---R------------------------------------......--------P- 268
CPZ.TZ.00.TAN1 VP-SE-YN-PVQ-GNKEVR.....A-----E--I------I-K-L------------V-...K-Q--E------------SK---E--T---KTL-------AV---------I-------TS--------------------L----------......R-RNM----- 261
CPZ.TZ.01.TAN2 VS-SE-YN-PVQ-GNKEVR.....A-----E--I------I-K-L----------V-V-...K-Q--E------------SK---E--T---NTL-------A----------I--------S--------------------L-------S--......R-RNM----- 262
CPZ.TZ.09.UG38 VP-NE-YN-PVQ-GNKEVT.....A-----D--I------I-Q-L---------KVDV-...K----E------------SK---E--T---NSL-E-----A----------I-------GS--------------------L----------......--RGM----- 256
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -P-SE-YN-PVQ-GNKEVR.....A-----D--L------I-Q-L---------KV-V-...K-E--Q------------SK---E--T---STL-------A----------I--------S--------------------L----------......--R-V----- 260
CPZ.US.85.US_Marilyn ---K---HVN---E-R--Q.....-S--------------I-------------S-K--...--R--------R-------A------T---Q--------TRV---------I----------------------------------------......---R------ 267

protease end p51 RT start D catalytic site
MAC.US.x.239 -NTKE-KNVE--VL-KRIK.....--IMT-D--I--F------AL-MS-----AKV-P-...K-A----K----L-----SK---V--R---EK---D-QLEEAP-T------T-------KN---M-I------RV----T------------......A-R-RI---- 277
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -NT-E-TNVN--VL-KRVK.....--IMT-D--I--F---I--AL-MS--C-LAKV-P-...K-T----KE---L-----SK---E--R---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I-S-----V----N------------......AE-RRI---- 282
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -NTKE-ENVE-TVL-KRIR.....--IMT-D--I--F------EL-MS----VAKV-P-...K------K----LR----SK---E--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------......A-RRRI---- 273
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -NTKE-QKVK-QVL-KEVR.....A-LMT-D--I--F---I--AL-IS--Y-VAKVQP-...K-T----K----QR----SK---E--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------......QQRRRI---- 273
STM.US.89.STM_37_16 -NTKEFKNVN--VL-K-IK.....--IMT-D--I--F------AL-MS----VAKV-P-...K-T----K----I-----SK---E--K---EK---D-QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------......A-RRRI---- 273
H2A.DE.x.BEN -NTKE-KNVE-KVLNKRVR.....A-IMT-D--I--F---I--AL-MS--L-VAK--PI...K-T----K---RL------K---E--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------......A---RISI-- 290
H2A.PT.x.ALI -NTKE-EDVE-KVLNKRVK.....A-IMT-D--I--F---I--AL-MS--L-VAK--PI...E-R----K----LR-----K---E--K---EKT-R--QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------......A--RRI---- 290
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -NTKE-KNVE-RVLNKRVR.....A-IMT-D--I--F---I--AL-MS--L-VAK--PI...KIM----K----LR-----K---E--K---EK--R--QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------......A---RI---- 290
H2B.CI.x.EHO -NTNE-KNVE--VV-KRVR.....A--MT-D--I--F---I-NSL-M-----VAR--P-...K-Q---EK----IR----SK---L--K---EK-----QLEEAP-T----S-T-------KN---M-I-------V--E-T------------......AS--RI---- 290
H2B.GH.86.D205_ALT -NTKE-KDVE--VV-KRVR.....A-IMT-D--I--F---I-NTL-M-----VAKV-P-...K-E----K----IR----SR---L--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T--N#-------#......AE-RRI--I- 289
H2G.CI.92.Abt96 -NTKE-KNVE-KVV-KRIQ.....A--MT-D--I--F---I-VKL-MS-----AKV-P-...K-R---------IR----SK---Q--R---DK--Q--QLEEAP-T------T-T-----KN---M-I------RV----T------------......AE-RRI---- 273
H2U.FR.96.12034 -NTKKFHNVN-KVL-KTIR.....--IMT-D--I--F------EL-MS-----GKEAL-...IGG----K----LR----SK--LE--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I------RV----S------------......AE--RI---- 287
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---KE-EDVE---EHR-VV.....---------A------V--K-------------V-...--S---------------SK---E--TA--Q---Q----------------I-------------------------------------G--......---------- 257
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---KE-EDVE---EHR-VV.....----------------I--K----------S-DV-...--S---------------SK---E--TA--Q---Q----------------I--------X----------------------------G--......---R------ 257
VER.DE.x.AGM3 LN-KE-SDREVRLEDKILR.....--I-I-S--I------I-APA-AK-VMGQLSEQIP.IT-----E-AR--FL-----SK------Q---DQL----------G--A------C-----KSQ--M---------A----F---------S-F......E-MTEI---- 282
VER.KE.x.9063 LN-KE-SNVEVK-EDKILR.....----L-A--I--------APA-AR-VMGQLSEQIP.IT-----D-AR--HI-----SK------T---EQL----------G--A----I-C-R---K-Q--M---------V----F------------......Q-M-QI---- 282
VER.KE.x.AGM155 LN-KE--NVEVQLEDKILR.....----I-A--I------F-A-A-AK-VMGQLSQTIP.IT--R--E-AR--RL-----SK---I--Q---KTL-E---L-RV-GD-A------C-R---KSQ--M---------A----F------------......--M-QI-II- 285
VER.KE.x.TYO1_patent LN-KE-NDREVK-EDKILR.....--I-L-A--I--------APA-AR-VMGQLSEKIP.VT-----E-AR--C-R----SK---E--Q---SQL-Q-----RV-G--A----I-C-----KSQ--M---------A----F------------......R-MRQI---- 285
SAB.SN.x.SAB1 -N-KA-HNQEVK-EDKTCK.....A-I---E---------V-A-L-V---LTQRE--PI...K-H----Q---RIR----SK---E--KA--EDL--Q-HLER--------------R---K-Q--I-M---Q---S----Q------------......QQREQI---- 297
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -H-KE-QGVQVQLEDKIIT.....-SI-I-S--I------I-A-A-MK-VMGVLSSQIE.ETK-Q--E-K----L-----SR---E--T---KQ--E---L-R--G---------------K-Q--M---------A----F------------......Q---QI--I- 287
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -S-K---N--VN-D-KETR.....-N--I----I--V---I-APL-AR-IMGQLNEKIP.ITK-Q-----S---L-----S-------T--TQAL--------V-G---------C-R---K-Q--M-I---A---A----F------------......-R--QI---- 285
DRL.x.x.FAO -N----FNCE-K-A-KITH.....AS--------------V-CKL-A-----V-QV-P-...K-T---------I-----SK---E--K---EQ-----Q--R------------C-----G----------Q---A----F---------G--......-ACEQI---- 279
MND-2.GA.x.M14 -R-K--FNCK-TVA-KSTH.....AS--------------V-KKL---------K----...K-T--------RI-----SK---L--QT--D---------R------------C-----G-S--------Q--RV----F---------G--......-QCEQI-I-- 278
MND-2.CM.98.CM16 -N-K-FFNCKVT-A-KTTH.....AS----------V---V-KKL-------V-KV---...K-T----T----I-----SK---L--Q---SQ-----Q---------------C-----G-S--------Q---V----F---------G--......-QCEQI---- 277
MND-2.x.x.5440 -R----FNCKV--A-KITH.....AA--------------V-KKL---------K----...K-T----T---RI-----SK---L--Q---NQ--------RV-----------C-----G-S--------Q---V----F------T--G--......-QCEQI---- 278
MNE.US.x.MNE027 -NTKE-KNVE--VL-KRIK.....--IMT-D--I--F------AL-MS-----AKV-P-...K-T----K----LR----SK---V--R---EK---D-QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T------------......A-R-RI---- 273
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -N-K--YNCK---A-KVTH.....AH--------------V-HKL-AS------KA-II...K-E--E-Q---R------SK---E--T---NA--------R----------I-C-R-----------------------F---------G--......--C-QI---- 278
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -N-K--YNCK---A-KVTH.....AH--------------V-HKL-AS------KA--I...E------Q----------SK---E--T---NA-------------------I-C-R-----------------------F---------G--......--C-QI---- 284
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -N-K--KNCE---A-KRTH.....AH--------------V-KKL-A-------Q---I...K-E--S-Q---R------SK---E--T---NA-------------------I-C-------------------------F---------G--......-QCERI---- 279
RCM.NG.x.NG411 -N-K-FNHCK-T-A-KTTH.....AH--------------V-SKL-AS------KA--I...K-E----Q---R------SK---E--T---NA--------R----------I-C-------------------------F---------G--......-QCRQI---- 283
SYK.KE.x.KE51 -R----N--RFQ-ERPDGRIKEVE-SL---------L---I-SKL-AK-VMIAQKL-PM...K-Q----KEL--L------R--LE--RA-VSD-LEK-QLE-AS-T--------V-Q---KL---MPM---K--EA--------------G--......ST-R.M---- 303
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -T----RN-RFTVVKPSGKRKQVE--L---------L---I--KL-VK-VMVQTAL-P-...K-S---DKEL-RL-----SV--LE--KA-VED-L-A-QLE-AS-T--------V-R---KK---M-I---K--EA----F---------G--......-RQ-.L-II- 297
LST.CD.88.SIVlhoest447 -R-KE-KDVF---A-KTTV.....----L-----D-V---I--NV-AR-VLSQLSDKIP.ITK------C---R------SK---EG-QA--DRL--------ADAG------I-------KNE----I---Q--AL----H-----------I......--C-Q---V- 281
SUN.GA.98.L14 -R-KE-ADVFV--RDKT-T.....----------D-----I-SAL-GR-VLATLSEKIP.ITK----E-AA---------SR---EG-QK--DRL-A-----RAD-G------I-------KNE----I---V--GM----H-L----------......--C-QI--V- 283
MND-1.GA.x.MNDGB1 LR-K---NVYV--R-KGTF.....----I----ID-----IMEKL-GK-ILAQLSDKIP.ITK------V---RI-----SK---VG-QK--DRL-E-----RVD-G-N----I-------KNE----I-------L----H-L---------I......--C-RI---- 274
LST.CD.88.SIVlhoest485 -R-KE-KDVF---A-KTTV.....----L-----D-V---I--SV-AK-VLAQLSDKIP.ITK-R----C---R------SK---EG-QA--DRL--------ADAG------I-------KNE----I---Q--AL---LH-----------I......--C-QI--V- 281
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---KEFRDVF-Q-A-KTTV.....----L-----D-V---I-NPL-AR-VLAQLSEKIP.ITK-H----C---R------SK---EG-QA--DRL-------PVD-G------I-------KNE----I---K--EL----H-L---------I......--C-QI--V- 282
LST.KE.x.lho7 -R-KE-RDVF---A-KTTV.....----L-----D-V---I--AM-AK-ILAQLSDKIP.ITK-S----C---R------SK---EG-QA--DRL-------PVD-G------I-------KNE----I---K--EL----H-L---------I......--C-QI--V- 281
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -N--C-PG-E-QCQ-KV-V.....-E----E--I--L---F-APL-FSI-MLE-Q-QYT...-----E-KS-------ASSQG-DRGSQGNSGKDGGGRPMAPAS-T----S---------KN---M-I-L-----A--PV----T--------......PQ-RQI---- 274
DEB.CM.99.CM40 -N-KC-PG-E-AMANKV-V.....SDL---D--I--L---Y-AKM-VSI---VLDYT.....-----E-A----I-----SR---E--KD-LKP-IEA-Q-VPAA-T----S---V-----KS---M-I-L-A---A--EV----T-----SA-......PQMEQI---- 271
DEB.CM.99.CM5 -N-KC-PG-E-KMADKV-V.....SD----D--I--L---Y-AKM-VSI---VLDFT.....-----E-A---RI-----SR---E--K--IRP-VEA-Q-VPTE-T---SS---V-----KN---M-I-L-A---A---V----T-----S--......PQMEQI---- 271
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -N-QA-PG-E-KLMDKV-V.....D--------I--L---Y-SKL-V---MAVQQMRPQ.VT-------F---RI------T--L---QQ-V-Q-----RLE-AP-T--------V-P---K-QY-M-I---K--EA-----------------......QQ-EHI---- 291
GSN.CM.99.CN166 -Q--EHKHVEVIFNEKRIK.....A-----------L---C-SKL-V---MVQQK--PI...E-H--A-KE---I-----SR---E--TQ-TQ--LRL-QLE---------S---------KSQ--M-I---K--EA---LA-----------IPHPAGLEQ-EH--II- 276
GSN.CM.99.CN71 -Q-KEHRHVEVIFNEKRIK.....A-----------L---C-SKL-V---MVQQKL-P-...E-H--S-KE---I-----SK---E--TQ-TQ--L-L-QLE---------S---------KSQ--M-I---K--EA---LA------------......EQ-EH--II- 269
MON.CM.99.L1_99CML1 -E-K--KA-QVIFEDREVW.....A--------I--L---V-AKM-V---MAAGGDLQPPSLE-T--A-KE---L-----SR---E--TQ-TQ--L-L-QLEPTE-N----S-C-------KS---M-I-------A----F------------......E-MDH--IV- 273
MON.NG.x.NG1 -Q-K-FKGVTVSFQ-KTVR.....X---L-X--I--L---V-SRM-I---MXQGIAQSP.SLT-T----K----L-----SK---E--TT-XR--IEL-QLEEAE-T----S-C---R---K----M-I-------A----F------------......QNMANI-IV- 276
MUS-1.CM.01.CM1239 -S--E-RGVQVSFNEKTIK.....A--------I--M---C-SKF-I---MIQEK--PI...K-A--E-AK--M-------Q------EG-VQQ-L-LDQ-EE---D----S-C---R---KS---M-I---Q--EA--E-T------------......AEHEH--IV- 266
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -S-KE-RGVQVCFN-KTIR.....A--------I--M---C-SKF-I---MIQGKL-PI...K-T--E-AK--M-------Q---R--ED-TQQ-L-V-Q-EE--------S-C---R---KS---M-I---Q--EA--ELA------------......IEHEH--IV- 266
MUS-2.CM.01.CM1246 -N-K--KGVIVKFNEKRIV.....A----S---I--L---C-SKLEI---MVMAGQQLK.PTK-S--ERKK--M------SK---E--K--TQK-I-L-QLEEA--N----S-----R---K----M-I---K--EV--E-A---T-----S--......AQ-AH--IV- 271
MUS-2.CM.01.CM2500 -N-K--KAVKV-FNDKRI-.....A--------I--L---C-SKL-I---MVGGQL-PT...K-G--A-KE--M------SK---E--E--TQR-L-L-QLEET--Q----S-A---R---KS---M-I---K--EA----S---T-----S--......S--AH--IV- 270
TAL.CM.00.266 -Q-QS-SA-E-QWENKR-R.....D---I----I--L---F-AKFSV---MVS-D-PIT...K----E-KEP--I------R---EG-QI-IDD-V-A-QLEEV-------S-----R---K-Q--M-I---A--QA----A---Q-----S--......PQM-QI---- 274
TAL.CM.01.8023 -Q-QS-TGVE--WEHKR-R.....D---I----I--L---F-AKF-V---MVSTE-PVI...K----E-KEP--I------K---EG-QA-IDD-V-A-QLEE--------S-----R---K-Q--M-I---A--QA----A---Q-----S--......PQ--QI---- 275
OLC.CI.97.97CI12 -R-M--RCRIRIF.EKEIQ.....EA----D----VV---V-AAV-IR-VCAQLSDKIP.ITK----E-HKP-QI-----SK---E--EK--DRL-E----Q-AEAS-QW---I-C-----KNEY---I---A--AA-----------------......-EREQI---- 267
WRC.CI.97.97CI14 MN-KLHR-VK-R-L-KTIE.....ADIMT-K--I------V-NKM-MH-A-AQLSDKIP.ITK-S----CS--R------SKK--EG-QK--DRL-A-----RAD-G------I-------KNE----I---K--EV----F---------G--......R-N-NIS-V- 289
WRC.CI.98.98CI04 MN-KL-RK-Q-R-L-KTVE.....ADIMT-K--I------V-EKM-MH-A-AQLSDKIP.ITK-S----CT--R------SK---EG-QK--DRL-A------AS-G------I-------KNE----I---K--EV----F---------G--......R-N-NIS-V- 288
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 MQ-KL-KDVR-K-L-KEVR.....ANLMT-K--I------V-EKL-MH-A-AQLSDKIP.ITK-S----CQ--RI-----SK---EG-QK--DRL-A-----RAEAN------I---R---KNE----I---G--AV----F---------G--......H--RNI---- 280
COL.CM.x.CGU1 -R-K--RDKILKMG-KEYR.....-DI-I-H--I--V---M-KEGKLVVAQLSDR-PVT...K-T--E------------SK---EG-QK--ERL-A----E-AELG------I-C-R---KNE----I------------M---------G--......IE-THI---- 247
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H1B.FR.83.HXB2 VGDAYFSVPLDEDFRKYTAFTIPSINNETPGIRYQYNVLPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIVIYQYMDDLYVGSDLEIGQHRTKIEELRQHLLRWGLTTPDKKHQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDS..WTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQ 433
H1A1.UG.85.U455_U455A ------------S------------------V---------------S--------------S-H------------------------A------A---S--FI-----------------------------Q------..--------------------A----K- 432
H1C.ET.86.ETH2220 ------------G-----------T----------------------P------PQ------AP--E----------------------AP-----E---K--F------------------------------Q------..--------------------------- 440
H1D.CD.84.84ZR085 -------I--C-------------------------------------------I-----------EV---------------------A---K--E-----------------------------------S-T----E-..-------------------------K- 433
H1F1.BE.93.VI850 -----------K--K---------V--------------------------C----------MK--------------------------------E------F-----------------H------------Q--N---..--------------------------P 433
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------------------------------V-----------------------R------AN--EM---------------------A------E---K--F------------------------------Q--D-E-..-------------------------TH 430
H1H.CF.90.056 -----------KE---------------------------------------------A---E---EM---------------------A------A---K--F----------------------------TVK------..---------------------N---K- 432
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----------Y----------------------------------------C------K---ER--E------------------E---R--K---E---K--F------------------------------Q----ED..-------------------------K- 431
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----------K-------------------V-------------------H----------IK--EM-------------------P--------E---K--F------------------------------Q--D---..-------------------------K- 433
H1O.BE.87.ANT70 -------C---P------------V---------------------------------D---RD--ELE-C------------PLTE--KR--L--E--YQ--F----------------------------S-Q--N--V..---------I----------Q--R--E 429
H1O.CM.91.MVP5180 -------C---P------------V------V--------------------------D----S--EVE----I---------PLAE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--D-EV..--------------------Q--R-KE 429
H1O.CM.94.BCF06 -------C---P------------V------V----------------------I--------S--E-E--------------PLTE--K-V-L--E--YQ--F----------------------------T-Q--N-EV..--------------------Q--R-KE 429
H1O.CM.96.96CMA102 X------C---P------------V---------------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F-------------X--------------S-Q--D-ET..---------I----------Q--R-KE 430
H1O.CM.98.98CMA104 -------C---P------------V------V--------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YK--F------------------------------Q--D-EV..---------I----------Q--R--E 429
H1O.CM.99.99CMU4122 -------C---P------------V-------------------------X---V---D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--N-EI..-----------------------R--E 429
H1O.CM.x.pCMO2_3 -------C---P------------V------T----------------------I---D----N--ELE-C------------PLTE--K-V-L--E--YQ--F------------------------------Q--N-EV..--------------------Q--R-KE 427
H1O.FR.92.VAU -K-----C---PE-----------V------V--------------------------D----N--ELE--------------PLAE--KRV-L--K--YK--FY------------Q----------------Q--D-EV..--------------------H--R-KE 430
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -------C---P------------V---------------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--N-EE..--------------------Q--R-KE 429
H1O.US.99.99USTWLA -------C---P---------X--V------V----------X---------------D----N--E-E--X-----------PX-E--KRV-L--E--YKX-F-------------X----------------Q-XN-EV..--------------------Q--R-XE 432
H1O.US.x.I_2478B -------C---P---P--------V-----------------------------I---D----D--ELQ-C--V---------PLTE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--N-EV..---------I----------Q--R-KE 429
H1N.CM.02.DJO0131 -------C----------------T--------------------------------------KH-E-I-------------S-LA---ETV----S---K--F----------------------------T-K---Q-V..-------------------------K- 438
H1N.CM.95.YBF30 -------C---K----------------------------------------T---------EKH-E-I---------------LA---EAV-D--D---K--F------------------------------K-----V..-----------------------R-K- 440
H1N.CM.97.YBF106 -------C---K---------------------------------------------------KH-E-I----------------A---ETV----G---K--F------------------------------K----EV..-------------------------K- 440
H1P.CM.06.U14788 -X-----X---P------------V--D---LX-VX-------------X-H---------X-S--EVE-X-----X-----XPLSE--QRV-KX-X--YV--F-----X-------------------X----K----E-..-----------------------R-KE 430
H1P.FR.06.RBF168 -------C---P-----X------V------------------X-X---X-Y----------ES--EVE--------------PLSE--QRV-K--E--YV--F--------X---------------------K----EA..-----------------------R-KE 429
CPZ.CD.90.ANT -------I---Q------------V---------C----------------A------A---DKY-AVE-------------M--TA--EM--K-----QV---E------------Q--------------K-K---P-D..------------------------TK- 433
CPZ.CD.06.BF1167 -------I---PE-Q---------V---R--K--C-T--------------Y------D----KH-E-DV-------------TAEK-KEVVQ---N--KA---E-----Y-EK------------E-----Q-K---PET..-----------------------RT-E 436
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -------C----S-----------V-------------------------------------Q---ELT------------X----E--K-V-L------T--F------------------------------Q--Q-ET..-------------------------K- 440
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -------C----N-----------V---------------------------T----------N--EL-----------------T---EAV-R--S---T--F----------------------------T-Q-----T..-------Q-----------------K- 439
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -------C----E-----------V-----------------------------------Y-----E----------------H-E---E-V----A---K--F------------------------------Q--X---..-------------------------K- 441
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------C---P----F------------------------------S--------------TKH-E-I--------------P-EE--KRV----A---K--F----------------------------Q-K---QEV..------------------------IK- 432
CPZ.CM.98.CAM3 -------C----N-----------V-----------------------------I---T---Q-H--LI---------------LRE--E-V-L------T--F------------------------------Q--Q-ET..-------------------------K- 438
CPZ.CM.98.CAM5 -------C----N-----------V------V-------X------------------D-----H--LI-----------------K--E-V-L------T--F------------------------------Q--Q-EI..--------------------S----K- 434
CPZ.GA.88.GAB1 -------C---K-------------------V---------------S--------------EK----T----------------D---K-V--------K--F------------------------------Q----EV..---------I--------------IK- 431
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -------C----N-----------V-------------------------------V-D---QK--EL---------------SLEE--KRV-Q--E------F------------------------------Q--Q-EN..------------------------IK- 436
CPZ.TZ.00.TAN1 -------I---P------------L--N---K-F------------------------D----EH--VD---------I----NEEE--KL-KK------T---E-----Y-EK---M--------N-----N-T---PEQ..----H---------------H---TKE 429
CPZ.TZ.01.TAN2 -------I---P------------L--N---K-F------------------------D----EH--VD---------I----SEEE--KL-KK------V---E-----Y-EK---M--------H-----N-T---PEQ..----HX--------------HX--TKE 430
CPZ.TZ.09.UG38 -------I---P---Q--------L--N---K-F-----------------N------D----DH-EVDV-------------NEND--QL-KR------A---E-----Y-EK------------N-----N-T---PEQ..----H-------------------TKE 424
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------I---P------------L--N---K-F------------------------D----KH-EVDV------------YSEEE--KLMK-------A---E-----Y-EK------------------N-T---PEQ..----H---------------A---TKE 428
CPZ.US.85.US_Marilyn -------C---KE-----------V---------------------------------D-----H--VI--------------NLEK--E-V-L---Y--T--F--------E---------------------Q--Q-EI..------------------------IK- 435

DD catalytic site
MAC.US.x.239 I------I----E--Q-----L--V--AE--K--I-K--------------YT-RHV------A---VTLV-----ILIA--RTDLE-DRVVLQSKEL-NSI-FS--EE-F--D---Q------W-T--KL-K-E--QRET..-----------V----A-------TKH 445
SMM.CI.79.SIVsmCI2 I------I--W-E--Q----AL--V--AE--K--I-K--------------DT-R-V------A-E-AT-I-----ILIA--RNDLE-DQLVAQ-KEL-NGL-FS---D-F--D--HK------W-K--KL-K-K---R-R..-----------V---VA-L-----TKH 450
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -------I----E--Q-----L--V--AE--K--V-K--------------FT-K-V------T---VTLI--I--ILIA--RTDLE-DKVVLQ-KEL-NGL-FS--EE-F--D--YQ--R-K-W-T-*KL-K-E--Q-ER..-----------V----AR------TKH 440
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -------I---P---Q-----L--V-SAE--K--I-K--------------HT-RQV------A-S-VTLV-----ILIA--RSDLE-DKVVTQ-KEL-NDL-FS--EE-F--D---Q------Y-K--KL-K-T----EV..-----------V----A-------TKH 441
STM.US.89.STM_37_16 -------I----G--Q-----L--V--AE--K--I-K--------------YT-RN------RA---VTLI-----ILIA--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NNL-FS--EE-F--D---Q------W-T--KL-K-E--QR-V..-----------V----A-------TKH 441
H2A.DE.x.BEN -------I--H----Q-----L-AV--ME--K--I-K--------------YT-RQV------A---VILI-----ILIA--RTGLE-DKVVLQ-KEL-NGL-FS---E-F--D---Q---C--W-T--KL-KLQ--Q--I..-----------V----A---S---TKH 458
H2A.PT.x.ALI -------I--H-S--Q-----L--V--AE--K--I-K--------------HT-RQ-------A-Q-VILI-----ILIA--RTDLE-DKVVLQ-KEL-NGL-FS---E-F--D--YK----G-W-T--KL-K-Q--Q-EV..--------H--V----A-------TKH 458
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -------I--H----Q-----L-----AE--K--I-K-S------------YT-RQV------A----ILI-----ILIA--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NGL-FS---E-F--D--YQ------W-T--KL-R-Q--Q-EV..-----------V----A-------T-N 458
H2B.CI.x.EHO -----------P---Q-----L-AV--AE--K--L-K--------------YT-A-V-D----A-N-VT-I-----IL-A--RSDLE-DRVVSQ-KEL-NNM-FS--EE-F--D---K------W-K--KL-K-Q----EV..-----------V----A-LF----T-H 458
H2B.GH.86.D205_ALT -------I---PN--Q-----L--V--AE--K--I-K---------QS-C-Y--R-V-D----A-S-VI-I-----ILIA--RSDLE-DRVVSQ-KEL-NDM-FS--EE-F--D---K------W-K--KL-K-Q----EV..----A------V----A-LF----T-H 457
H2G.CI.92.Abt96 I------I---V---Q-----L--V--AE--K--I-K--------------HT-R-V-D----A-E-XIXI-----IL-A--RTDLE-DQVVLQ-KEL-NKX-FS---E-F--D--YQ-----XW-K--KL-K-N-X--ET..-----------V-X--A-L-----TKN 441
H2U.FR.96.12034 -------I--C----Q-----L-----AE--K--I-K----------T---YT-RNL------A-E-A--I-----ILIA--RNDLE-DQLVSQ-KEL-NKT-FS---E-F--D--HK------W-K--KL-K-E---R-V..-----------V----A-V-----TKH 455
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -------C---P------------V------V-------------------H------D----K--E-E--------------P-TE--Q-V-K--E--YA--F------------------------------K----E-..-----------------------R-KE 425
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -------C---P------------V------V-------------------H------D----K--E-E--------------P-TE--Q-V-K--E--YA--F------------------------------K----E-..-----------------------R-KE 425
VER.DE.x.AGM3 I----Y-I---PE-----------V--QG--T---F-C---------T---NTAAS---EIK-ELKPLT-V------W---QEDEYT-DRLV-Q--MK-SA---E-----V--K--YE----K-W-H--QISS-E-ED-EE..-------R--------A-L---LRTKN 450
VER.KE.x.9063 I----Y-I---PE-----------V--QG--V---F-C---------T---NTAA----KIKEELKPLT-V------W---QEDEYT-DKLV-Q--VK-KT---E-----V--K--YE----K-W-Q--QLNS-N-E--EQ..----------------A-L---LRTK- 450
VER.KE.x.AGM155 -----Y-I---PE----------TV---G------F-C---------T---NTAS----EIK-ELKQLT-V------W---QE-GPK-DQLVQT--NR-QE---E--E--V-R----E----K-W-H--KL-S-E-EK-EQ..-----L----------A-L---LRTKN 453
VER.KE.x.TYO1_patent -----Y-I---PN----------TV--QG------F-C---------T---NTAAS---EIKRNL-ALT-V------W---QENEHT-DKLV-Q--TK-QA---E--E--V-----YE----K-W-H--ELSR-Q-E---E..----------------A-L---LRTKN 453
SAB.SN.x.SAB1 I------C---P--Q---------V--RE-------K----------T---TTAN---QE--QK---VD-------MLIA--RPKAE-LVMVQQ--DY-ET--FK--E--F--D--Y-------Y-K--QL-E-T---REE..--------------------T---TKH 465
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 I----Y-I--CKE-----------V--TG------F-C---------T---NTAAN---EIKRHT-GLE-V------WLA--HDETR-NQQVDIV-KM--EK--E-----V-R---WE----K---N---INK-E--PLEG.E----K---V--V------------TKH 456
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 I----Y-I---PE--P-------QV--VG------F-C---------T---HTAQRV-KEIG-KVQ-LE-I-----MWI----PEKE-DE-V--V-KL--LR-FE-----V--R--YD----K-Y-SH-SLNK-EI--QEH..-----------V------L-----TKA 453
DRL.x.x.FAO -------C---P------------V--QG----------------------ATAD---Q---EK---VI--------F----RPKHL-EQM-K---T--KF---E-----F-DN--YE----Q---K-----E-R--D-EI..-----------V--------S---TKE 447
MND-2.GA.x.M14 I------C----S-----------V--QG----------------------ATAD---KT-KEEY-EVL--------F-----SASE-NKMVNR--E--RF---E-----F------E----V---Q-----K-Q----ET..--------------------S---TKE 446
MND-2.CM.98.CM16 I------C----------------V--QG----------------------ATAD---Q---ERH--V---------F----RVAPE-SRM-Q---D---F---E-----F------E----I---K-----KVQ----EE..--------------------S---TKE 445
MND-2.x.x.5440 I------C---V------------V--QG----------------------ATAD---KA-KEKH-EVL--------F-----SASE-SKM-V---E--QF---E-----F------E----V---K-----K-Q----E-..--------------------S---TKE 446
MNE.US.x.MNE027 -------I----E--Q-----L--V--AE--K--I-K--------------HT-RNV------A---VTLV-----IL-A--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NSI-FS--EE-F--D---Q------W-T--KL-K-E--Q-ET..-----------V----A-------TKH 441
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 I------C--Y-P----------A---QG----------------------TTAN-----V------L---------F----RTELE-SQM-KK--E---A--FE--E--F-DK---E----V---------E-K----EE..--------------------A---TKE 446
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 I------C--Y-P----------A---QG--V-------------------TTANR-------E---V---------F----RTELE-NQM-KR--E---I--FE-----F-DK---E----V---------E-K----EE..--------------------T---TKE 452
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 I------CL-Y-P----------AV--QG--V-------------------A-AN---Q---EE---VI--------F----RTKLE-DKM-KQ--D---F--FE-----F-DK--Y---------KS----E-K----EE..--------------------S-LRTKE 447
RCM.NG.x.NG411 I------C--Y-P---------LA---QG----------------------TTAN--------E---V---------F----RTAHE-SQM-KR--E---T--FE-----F-DK---E----V---------E-K-L--EE..--------------------S---TKE 451
SYK.KE.x.KE51 LK---YT-----E--Q-----V-----SS--E---FK----------T---ATVNQ--Q-I-EK-S--I-V------L---NRSEKE-GQIVS-IVKS--AV-FSI-PE-W-DKF-LQ-L--T------SL-KVQ---ITES.P---EL--II-V------------CKA 472
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM LK---Y-----KE--P-----V-----AS--E---FT----------T----TINQ--Q----KYS-LTLI------LI-T-RSEKA-QEIVQQIVTA--KV-FKV-KE-W-DQY-MQ-L--T------QL-K-E--NI-DE.I---QL---I-V--------S---TKE 466
LST.CD.88.SIVlhoest447 I------I---P-Y-Q-----V-----QE--R---------------C---ATVAGL-SE---L----IL-------FI---RDKKG-DQAVK---DL-VT-N-K--E--F-A---YH----V----R-EIEKTK--DI-LQKT---N------V----A-L-E--RTKE 451
SUN.GA.98.L14 -------I---P-Y----------V--QA--K--V------------C---GTVASL--K--R-Y-EVQL-------LI---Y-KKK-EEIVKQ---L-ME-N-E--E--Y-G---YK----I----R-EIEK-K--PLEEE.P-------I--VI-----L-E-LRTKE 452
MND-1.GA.x.MNDGB1 I------I---P-Y-P-----V--V--QA--K--M------------C---GTVASL--V---NH-TVQL-------F----YTAEE-EKA-V---AL-MT-N-E--E--Y------H-----------KIEKVQ---LAEQ.P---E-----------A-L-----TK- 443
LST.CD.88.SIVlhoest485 I------I---P-Y-Q-----V-----QE--R---------------C---ATVAGL-SE---L----IL-------LI---RDKKG-DQAVK---EL-MT-N-E--E--F-A---YH----V----R-EIEKVK--DI-LQKT---N------V----A-L-E--RTKE 451
LST.CD.88.SIVlhoest524 I------I---P-Y-Q--------L--QE--K---------------C---ETVSGL-AE---L----LL-------FI---R-KEG-SQAVK---EL-IT-N-E--E--F-DK--YH----V----R-EIERVK---I-TRKT---E------V----A-L-D--RTKE 452
LST.KE.x.lho7 I------I---PNY----------L--QE--K---------------C---GTVAGL-SE---L---MI--------FI---R-RKG-DQAVK---EL-MT-N-E--E--F-A---YH----V----R-EIEK-K---M-LTKT---Q------V----A-L-D--RTKE 451
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 IA---Y-I---PS-AQ--------V--TA--E--EFR------SA------HTVHRV--G---KY--VL-V------L----RTEE---LVVKT--DY--ER--K--PE-F-A---YQ----V---K---T---QI--EEE..----K------I--------S---TKH 442
DEB.CM.99.CM40 LA---Y-IA--PT-A------V--V--IQ--E--EFR------SA------A-VGRQ-QI--EK--ELI-V------L-----RKD--LK-VAQ---F--ER--R--PE-Y-ED---H--------K--RLM-VT--DEEE..---HK------Q--------S---TKH 439
DEB.CM.99.CM5 LA---Y-I---PQ-AR--------V--TQ--E--EFR------SA------ATVGRQ-KL-KEKY--LI-V------L---N-DKVS-LEQVKQ--KF--EK--R--PE-Y-ED--YH--------K--HLL--E---EEE..---HK------Q--------S---TKH 439
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 LK---Y-----P--AQ-----V------G--Q--IFK------V---T---ATAD-M-SQ---AH--VILI------L-A--RSLE---KMVK---DF-AV--FE---A-F-ET--IQ--------KH-QI-K-D--LPEDGQ----A------V------L-S---TKE 461
GSN.CM.99.CN166 MK---Y-I--Y---------SV--V--QA-AE---FK-------A--T---NIVASL-RQI-D-E--V-LI------LI---RKL-E--QVVHKI-NL-TSYNIQ--EA---PDY-VK-L------KG-RL--VE--DQ-T..---------------V---H---RTK- 444
GSN.CM.99.CN71 MK---Y----Y-E-------SV--V--Q--AE---FK-------A--T---ATVASL-YQI-D-E--V--I------LI---RKLAE--QVVHKI-NL-TSYNIQ--EA---QDY-VR-L------KG-RL--VE--DQ-I..---------------V---H---RTK- 437
MON.CM.99.L1_99CML1 MK--FY-I--W-P-------S---L--AE-AK---FK----------TV--HTAAELPQEI--KY-EVTLI------LI--NHSLPE--KIVGVI-AT---K-IQ--PE-F-DDY-VQ-L------SH-KIAK-E--DQEQ..----E----I------A---S---TKN 441
MON.NG.x.NG1 MK--FY-I----N-------S---V--AE-AV---FR----X-----T---Y-ASELXKXI-RKY-EVTLI------LI---HSLPE--KIVTAI-TX-SEK-IQ--IE-Y-DKY-LQ-L------TH----K-E---Q-Q..----G-----------A-------TKH 444
MUS-1.CM.01.CM1239 IK--FY-----PA-------SL-QV--QG-AR---FK----------T---YTAA-L-QEI-EA----TLI------LI--NR--SG--RVVAQI-NM--KL-IQ--ED-Y--DY-VQ-L------RG-KI--VT--QQEN..----------------A-A---V-TK- 434
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 IK--FY-----P--------SL-QV--LG-AR---FK----------T---FTAA-L--EIK-A---VTLI------LI--NR-LSS--KVVAQI-NM--KL-IQ--QE-F-EDY-VQ-L------RG-KI--VA--QQEV..-----V----------A-A-----TK- 434
MUS-2.CM.01.CM1246 MQ--FY-----KE--P----SV-AV--MG-AK-F-FK----------T---ATTA-L--QV--D-Q-AL-V------LI---R---E--RLVKKI-DL-SSK-IQ--ED---PDY-VE-L------KG-RIK-VE--DQ-T..----E-----------A-V-S---TKH 439
MUS-2.CM.01.CM2500 MQ--FY-I--Y-E--P----SV--V--LG-AK---FK----------T---ATTA-L--QI--E-Q-AL-V------LI---R---E--RLVKRV-DL-TSK-IQ--EE---QDY-VE-L------GG-RIR-VE--DQET..----E-----------A---S---TKH 438
TAL.CM.00.266 MK---Y-I---P--SQ--------L--DR--R---FK----------T---HTSDQL-RK--DKY-QVALF------L---NESLEE--RIVG---AL-NKV-IQ--EA-Y-DK--IK-L----Y----K----E--D-LT..----EL---I------C---S---TKA 442
TAL.CM.01.8023 MK---Y-I---P--AR--------L--DR--R---FK----------T---YTSDQL-RK--EKY-QVALF------LI---ESLE---RIVG---AL-NKV-IQ--EA-F-DK--IK-L----Y-E--K--N-E----QT..-----L--------------S---TKA 443
OLC.CI.97.97CI12 I------I---PEY-E--------V--DR--R--I------------C----TVAHLM--W--E--E-DL-------------PRAE-LE-VKQ--EL-RSYN-E--P--Y-ED--YE----T-Y-KR-KIAR-K----EE..-----------Q--------S---TKA 435
WRC.CI.97.97CI14 I------I---PEY-Q-----V--V---S--K--V------------C----TVASL--I--GK--N-QVL-------I----DKTE-LN-V----KL--T-N-E--E--L-L---CN----I------QI-E-K---EVK...----V----------A-L-E--QTK- 456
WRC.CI.98.98CI04 I------I---P-Y-Q-----V--V---S--K--V------------C---ATVASL-DV-K----TMQ-L-------I---F-KPR-LE-V-----L--T-N-E--E--L-L---CK----I----R-QI-E-K---EVR...----V----------A---E--QT-- 455
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 I-----FI---PEY-Q-----V------K--T--V------------C---ATVASL--I---KH-KVQ-V-----------Y-KKE-LQM-Q---DL--T-N-E--E--L-L---CK----I------EI-E-K---EIR...----V---I------A---E---TKE 447
COL.CM.x.CGU1 I------I---P-YQ---------V--LA--T--V-K----------T---GTVAR-------RGQL.Q-A-------L----PLEE--RAVQ---DA--YY--E--E--Y-AD--YK--------KQ-KL-KVKI--Q-K..-----------A---L--L----RTKE 414
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p51 RT end p15 RNase H start
H1B.FR.83.HXB2 LCKLLRGTKALTEVIPLTEEAELELAENREILKEPVHGVYYDPSKDLIAEIQKQGQGQWTYQIYQEP.FKNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGKTP.KFKLPIQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAETFYVDGAA 601
H1A1.UG.85.U455_U455A -------A----DIVT-----------------D-------------V--------D----------.-----------K-S-----------V---VS---------I-.--R---------A--M----------------------------D--A----------- 600
H1C.ET.86.ETH2220 -------A----DIVT-----------------------F---------------ND---F-F----.--------F-KRGT----------AV----AL----------.--R---------A---D------------------------------A-V--------- 608
H1D.CD.84.84ZR085 -----------------------------------M--------------L----------------.------------------------------AI----------.--R------------ID------------------------------I----------- 601
H1F1.BE.93.VI850 -------A----DIV---A-------K-----R----------------------D---------N-.----------KV-S----------------AL--------RSP------L----D----D--------------------------T---A--D-------S 602
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------A----DIVS--A---M---------R------------E----V----LD----------.Y---------KRGS-----------V----A-----------.------R-----I---D-----------------------R--T---P----Y------ 598
H1H.CF.90.056 -------A----DI----K-------------R--I---------------R---------------.----------K--T-----I----------S---------I-.--R------------------------------H---------T---A----Y-I---- 600
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----K-A----DIV---R---------K-------------SA-E----V----LD----------.----------KR-S---------A-V----AL-A--------.--R----R--------D------------------------------M----------S 599
H1K.CM.96.96CM_MP535 -------V----DIV---A------------------------------------ND----------.H------------S----------------A--G--------.--R----------------------------------------T--------------- 601
H1O.BE.87.ANT70 ----I----S----V--SR------E----R--Q-------Q-D---WVN-----GE---------E.H--------T-QKAS----IR--A-VI--VSQ---I----L-.-----VTR-------AD-------------S----I----R--S---M----Y------ 597
H1O.CM.91.MVP5180 ----I----S----V--SK------E----K----------Q-D---WVS---H-E------V--DE.H----------QKAS----IR--A-V---VSQ-A------L-.--R--VTR-------A--------------S----I-------T--------------- 597
H1O.CM.94.BCF06 ----I----S----V--SK------E----R----------Q-D---WVN---H--------V--DE.H----------QKAS---EIR-MA-V---VSQ-A------L-.-----VTR-------A--------------S----I-------T--------Y------ 597
H1O.CM.96.96CMA102 ----I----S----V--SXX-----E----K----------Q-D---WVS-----E---------DE.H--------T-QKAS----IR--A-VL--VSQX--I----L-.-----VTR-------AD-------------S----I----R--S---M----------- 598
H1O.CM.98.98CMA104 ----I----S----V--SK------E----R----------Q-D---WVSX----E---------DE.H--------T-QKAS----IR--A-VL--VSQ--------L-.-----VTR-------AD----------X--S----I----R--S---M--D-------- 597
H1O.CM.99.99CMU4122 ----I----S---IV--SK------E----R----------Q-D---WVN-----E------V---E.H--------T-Q-AS----IRI-A-VI--VSQ-A------L-.------TR-------AD-------------S----I----R--S---M----Y------ 597
H1O.CM.x.pCMO2_3 ----I----S---IV--SR------E----K-------A--Q-D---WVN-----E---------DE.H--------T-QKAS----IRL-A-VI--VSQ--------L-.-----VT--------AD-------------S----I----R--S---M----Y--N--- 595
H1O.FR.92.VAU ----I----S----V--SK------E----K----------Q-D---WVN-----E---------DE.H----------QKAS----IR--ANVI--VSQ-A-I----L-.-----VTR-V-----AD-------------S----I----K--N---I----------- 598
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----I--A-S---IV--SK------E----K----------Q-D---WVN-----W---------DE.H--------T-QKAS----IR--A-VL-RVSQ-A-I----L-.------TR-------AD-------------S----I-------S---M----Y------ 597
H1O.US.99.99USTWLA ----I----S----V--SQ------E----R----------Q-D---WVNX----E---S--V--DE.H--------T-QKAS----IR--A-V-X-ASQ-A---X--L-.-----VTR-------AD-------------S----I-------T--------Y------ 600
H1O.US.x.I_2478B ----I----S-------SK------E----K----------Q-D---WVN-----E---------DE.H----------Q-AS----IR--A-VL--VSQ-A------L-.------TR----A--AD-------------S----I-------S---I----Y------ 597
H1N.CM.02.DJO0131 --R-I---------VNF-K-------------R--L-------G-E----------D----------.Y---------KR-S-----I---V-V---VA--G------I-.-----V---V--A---DN-------------------------T---T----Y------ 606
H1N.CM.95.YBF30 ----I---------VNF------------------L-------G-E-V------------------L.H---------K--S-----I---V-V-R-VA-----------.--R--V---V--A---DH-------------------------T---S----------- 608
H1N.CM.97.YBF106 ----I---------VTF-Q----------------L-------G-E---------------------.Y---------KX-S-----I-E-AAV---VA-----------.-----V---V-------H-------------------------T---S----Y------ 608
H1P.CM.06.U14788 -X--I---XS----VXF-R------E--K------------Q-E-E--VD-----A------VF--E.H----------QKAT----IR--AXVI--VSQ--------L-.--R--VNRNV-----SD-------------S----I--------D--P-T--------- 598
H1P.FR.06.RBF168 ----I----S----VA-XR------E--K------------Q-E-E--VD-----E----------E.H-----X---XQKAT----IR--A-VI--TSQ--------L-.--R--VNRNV--N--SD-------------S----I--------D--P-I--------- 597
CPZ.CD.90.ANT --R-I--V-S--DRVQM-R------E--KQ--QQKIE-Y--Q-GLP-K-T-----S---------NE.G-L--A-----PT-T---E-R--AGV----GL-------EV-.--Q---TR---DA--SD------------------IR---N-LAD--PE---------- 601
CPZ.CD.06.BF1167 ----I--V-G--D-VQ--A------E--KQ----T-Q-T----KEP-K-AV----K------V--KE.NQI--------NH-T---EL---AGV----G----I---RV-.V-Q--VT--V-QQ--SD---VS-------------I----N-LT--MPE---Y------ 604
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ----IK-A------VAM-Q---M--E-------D---------E-E----V----NS------F--Q.H----------Q-S-----IR--A-V---VA-----------.--R--V---V-----S---------D--------------X--T---P----------- 608
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----I--A------VT--R-------------------A--N-D-E-------------------DL.H---------K--ST----IR----V---VAL----------.--R--V---V---------------D-----------------T---S----Y------ 607
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ----I---------VX--Q-------------RD----A------E--------------------Q.H---------K--A--S--------V---VAL----------.--R---------A---D-----------Y--------------T--------------- 609
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----I--A-G----VA--P---------Q---------A----E-E-----------------F---.H--------GKQ-A-----IR--A-T----A-----------.--R--V---M--A--AD------------I-------------T---E----Y------ 600
CPZ.CM.98.CAM3 ----IK------DIVTM-Q---M--E--X---XD---------E-E----X----NS------F--Q.H----------Q-S-----IR--A-V----A-----------.--R--V---V-----S---------D-X---------------T---P----------- 606
CPZ.CM.98.CAM5 ----IK--------VAM-Q---M--E-------D---------E-E----V----NS------F--Q.H----------Q-S-----IR--A-V----A-----------.--R--V---V-----S---------D-----------------P---P----------- 602
CPZ.GA.88.GAB1 ----I----K--D-V---P------------VST---------D-E---------NC------F---.H----------Q-S-----IR--A------A-----------.--R--V---S--A--A-------------I----------S--T---PTTD-Y------ 599
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----I--A-----IVEM-R------E------------T----E-E----V---NN-------F--T.GR---------Q-A-P---IR--A-V-P-VSP---IL--TV-.-----V-R-V--A---D-------------R----------------Q----Y------ 604
CPZ.TZ.00.TAN1 ----I--V-G---PVEM-R------E--KQ----K-Q-A----KLP-Q-A----------------E.G---------KSP-T---EIR--AGLI---GN---I---IV-.--L--VS----SQ---D---V--V-----I-----IR---N-LSD--PE---------- 597
CPZ.TZ.01.TAN2 ----X--VXG--DPVE--R------E--KQ----N-Q-A----KLP-Q-AV---------------E.G---------KLP-T---EIR--AGLI---GN-------IV-.--L--VS----SQ---D---V--V-----I-----IR---N-LTD--PE---------- 598
CPZ.TZ.09.UG38 ----I--V-G--DPVQM-R------E--K-----K-Q-A----KLP-Q-AV---------------E.G---------KSA-T---EIR--AGLI---GN---I---IV-.--L--VS----SQ---D---V--------I-----IR---N-LDN--PE---------- 592
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----I--V-G--DPVE--R------E--K-----K-Q-A----KLP-Q-AV---------------E.G---------KSP-T---EIR--AGLI---GN-------TV-.--L--VT----SQ---D---V--V-----I-----IR---N-LSD--PE---------- 596
CPZ.US.85.US_Marilyn ----IK-A------VNF-H---M--E-----------------E-E-V--V----RS------F--R.H----------Q-S-----IR--V-V----A---------V-.----LV---V-----S---------D--------------K--T-A-E----------- 603

p51 RT end p15 RNase H start
MAC.US.x.239 --R-I--KMT---EVQW--M--A-YE--KI--SQEQE-C--QEG-P-E-TVI-SQDN--S-K-H--D..-I--V--F-KIKNT---G-RL-AHVI---GK-A-----QV-.--H--VE-DV--Q---D---V------D-IS-----R-VFN-V-D--E-E--Y-T--SC 612
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----IK-KMT---EVQW--L--A------I--EQEQE-AF-REEEN-E-TV--NQDN----K-H-GS..RV--V--F-KIKNT---G-RL-AHV----GK-AL-----I-.F-H--VER-V--Q---D---V----D-D--S-----R-VFN-V-D--P-E----T--SC 617
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----I--K-T---EVQW--M--A-YE-SKI--SQEQE-C--QED-P-E-TVV-NQDS--S-K-H--D..-I-RV--F-KVKNT---G-RL-AHV----GK-AL--*-QI-.--H--VER-I*-Q---D---V-----*D-IS-----R-VFNPV---LE-V------RSC 604
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----I--KVT---EVQW--L--A-----KI--SQEQE-S--QEGEP-E-TAI-NQEN--S-K-H-GE..-I--V----KIKNT---G-RL-AQVI---GK-A------V-.--H--VER-L--Q---D---V--V-D-D--S----IRMAFN-V-D--P-E--Y----SC 608
STM.US.89.STM_37_16 ----I--KM----EVQW--M--A-Y---KI--SQEQE-Q--RED-P-E-TVV-DQDN--S-K-H--D..-I--V--F-KIKNT---G-RL-AHVI---GK-A-----QI-.--H--VER-V--Q--AD---V------D--S-----R-VFN-V---LE-T-------SC 608
H2A.DE.x.BEN --R-I--KMT---EVQW--L--A--E--KI--SQEQE-Y--QEE-E-E-T---SQGH----K-H--E..-I--V----KIKNT---G-RL-AQV----GK-AL----RI-.--H--VER----Q--DN---V------D--S-----R-TFN-VGD--P------T--SC 625
H2A.PT.x.ALI --R-I--KMT---GVQW--L--A--E---I--SQEQE-H--QEE-E-E-TV--DQDN----K-H-GE..-I--VE---K-KNT---G-RL-AQV----GK-AL----RI-.R-H--VER----Q--DD---V----D-D--S-----R-AFN-V-D--L------T--PC 625
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST --R-I--KMT---EVQW--L--A--E--KI--SQEQE-C--QEE-E-E-TV--DQDN----K-H-GG..-I--V----KVKNT---G-RL-AQV----GK-AL----RI-.--H--VERD---Q--DN---V----D-D-IS-----R-VFN-V-D--L------T--SC 625
H2B.CI.x.EHO I---I--KMT---EVQW--L--A-FQ--KI--EQEQE-S--KEGVP-E-TV--NLAN----K-H-GD..-I--V----KVKNT---G-RL-AHV----GK-AL----EI-.M-H--VER---DQ---D---V------D--S----IR-A-N-V-D-LE-V--Y-T--SC 625
H2B.GH.86.D205_ALT I---I--KMT---EVQW--L--A--Q--KI--EQEQE-S--KERVP-E-TV--NLAN----K-H-GN..-V--V----KVKNT---G-RL-AHV----GK-AL----EI-.V-H--VER---DQ---D---V------D--S----IR-A-N-V-D-LE-R--Y-T--SC 624
H2G.CI.92.Abt96 -X--I--XMT---EVQW--L--A--Q--KI--XQXQE-A--KEXEPXE-TV--NLDN----KVH-GN..RI--V----KIKNT---G-RL-AHV--X-GK-AL-----L-.F-H--VERD---Q---D---V----D-D--S--H--R-V-N-V---LEQT--Y-T--SC 608
H2U.FR.96.12034 ----IK-KMT---EVQW--M--A-F---KI--SQEQE-A--REEEN-E-TVL-NQDN----K-H-GD..RT--V--F-KVKNT---G-RL-AHV----GK-A------I-.M-H--VER-V--Q---D---V--VLD-D--S-----R-A-N-V---LL.E--Y-T--SC 621
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ----I----S----VT-SK------E---------------Q-E-E--VNV---EE-------F-DE.H----------Q-AT----IR--A-VI--VSQ--------L-.--R---CRS--DAF--D----S-------IS----I-----------T----------- 593
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ----I----S----VT-SK------E---------------Q-E-E--VNV----E-------F-DE.Y----------QKAT----IR--A-VI--VSQ--------L-.--R---CRS--DAF--D----S--------S----I-----------P----------- 593
VER.DE.x.AGM3 ----I--K-N-L-TVTW-----A-Y---K----TEQE-T--K-GRPIR-AV--LEG---S--FK--G..QV--V---TKQKNT---EFRV-AGL---LCK--L----EL-.VLE---ER-V--Q--AD---VS---D----S---------T-T----PKEDVY-----C 617
VER.KE.x.9063 I-R-I--K-N-L-EVQW-----A-Y---K----TEQE-T--A-G-P-R-AV--LED---S--FK--G..-I--V----KQKNT---ELRT-AGL----CK-AL----EL-.I-E--VER-V--Q--AD---VS--------SV--------T-T----P-EDVY-----C 617
VER.KE.x.AGM155 I------K-N-LD-VEW-P---A-YE--K----TEQE-T--A-E-P-R-AV--L-D---S--FK--G..-I--V--F-KQKAT---ELRV-AGV----GK-AL----QL-.T-E--VERD---Q--AD---VS-----D--SV----T---T-T----P-EDVY-----C 620
VER.KE.x.TYO1_patent I---I--K-N-L-LVTW-P---A-Y---A----TEQE-T--K-GIPIR-AV--LEG---S--FK--G..QV--V---TKQKNT---ELRT-AGL----CK-AL----IL-.VLE---ER-V--Q--AD---VS-----D--S----L----T-T----PKEDVY-----C 620
SAB.SN.x.SAB1 --R-I--ARP---IVQW--------E---Q--RQKQQ-Q----ALP-R-KVL-L-D---G-----PE.N-I--V----KIKT----ELRM-AGL----GK-------QI-.IME--VER-L--Q--SD---V-------M-S--Q-IR---K-V-D--P-EAVY------ 633
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 T-AM---K-N-L-E-VW-----A-YKN-QG-VQ-TQE-T----L-E---TV----E------FT--G..AV--V-R--KQ-ET----LRT-AHL----CK-ALT---RL-.RVQ--VD-K--DM--QD---VS--------S--L------S-V----K-EDVY------ 623
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -------AQD--A-VQW--Q--V-FRQ-Q-----EQQ-A------S-R-T-T-LDD---G--FK--G..-V------TKSKNT---EFRV-AGM--RVCK-A-TF---L-.IMEV-VER-V--Q--SD---V--L--I--IS----I----N-V-D--PK-KVY-C---C 620
DRL.x.x.FAO ----I--A-P-D-EVEW-R-----YE--KL-I--QM-----Q-E-P-K-K---L-N---S---E-DD.N-P-------KVKNS----MRM-AGL----AK-AL----RL-.I-Y--VER-V--Q--Q----V----D---IS--H-I----N-LSD--P-E-VY------ 615
MND-2.GA.x.M14 ----I--A-P-D--VEW-R-----YE--KL-VQ-E------Q-G-P-M-KV--LT----S---E--E.N-P--V-----TKH----ELRV-AGL----AK-C-----EL-.--Y--LER-V-DQ--HD------------IS----IR---N-L----P-EDVY------ 614
MND-2.CM.98.CM16 --R-I--A-P-D-KVEW-R-----YE--KL-VQ-E------Q-E-P-M-KV--LT----S---E--D.N-P--V-----TKN----ELRV-AGL----AK-AL-----L-.--Y---ER-V-DQ--P--------------S--H-IG---N-LR--VP-EDVY------ 613
MND-2.x.x.5440 ----I--ARP-DKIVEW-R-----YE--KL-VQ-E------Q-E-P-M-KV--LT----S---E--D.N-P--V-----TKN----ELRV-AGL---VAK-CL-----L-.--Y--LER-V-DQ--HD---V------D-IS----IR---N-L-D--P-EDVY------ 614
MNE.US.x.MNE027 --R-I--KMT---EVQW--M--A-YE--KI--SQEQE-C--QEG-P-E-TVI-NQDN--S-K-H--D..-I--V--F-KIKNT---G-RL-AHVI---GK-A-----QV-.--H--VE-DV--Q---D---V------D-IS-----R-VFN-V-D--E-E--Y----SC 608
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----I--I-R-DDKVEF-K-----YE--KLL---KL-------E-P---KV--LEG---S--VE-GD.G-P-------KQKT----EIRM-AGL----CK-A------L-.--E--VER-V--Q--AD---VS--------S----IR---N-V-D--P-E-VY------ 614
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ----I--V-R-D-KVEF-R-----YE--KLL---QM-------E-P---KV--LTG---S--VE-GD.G-P-------KQKT----EIRM-AGL----CK-AV-----L-.--E---ER-V--Q--AD---VS--------S----IR---N-V-D--P-E-VY------ 620
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ----I--A---D-KVEM-K---I-YE--KM----KL------EK-P-V-N---LEG---S---E--S.G-P-------KQKT----EIRM-AGL----AK-A-----RL-.T-R---ER-V-D*-RSQ---V----D----S----IR-G-N-V-D--P-E-VY------ 614
RCM.NG.x.NG411 ----I--V---DDKVEF-R-----YE--KAV---KI-----N-E-P---KV--LEG---S---E-GD.S-P-------KQKT----EIRM-AGL----CK-A------L-.--E---ER-V--Q--SD---VS--------S----IR---N-V-D--P-E-VY------ 619
SYK.KE.x.KE51 -S-CI--A----DIVE------A-M--------VEQT-S--Q-E-P-E-H-S-L--Q--G-I-K-G-QE-P-I---TGKAYAT-H--YQA-AQLMN--GIQALW----I-.E-H--VKR-E--K---DH-----L--VKC-H--I--RWY-N-VS--V.E---------- 640
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---CI----Q----LT---A--A--E---Q----EQA-S----K-P-E-H-T-L-SQ--G-M-K--QKGPP-I---T-KTFA--S--YQS-AQLLN--GIQ-LWY---V-.T-H--VKR-E--K---D------V--VK-IS-----RWY-N-VP---PE-V-------- 635
LST.CD.88.SIVlhoest447 ----I--V---D--VTW-DA-LE-YEQ-QQ----KLQ-A----T-E-VVRV-QSKK-II-F-WR-GN..SI-RA-R-Q-QKS----PLQK-A------GK-------HV-.-IQV-VTR-V-DQ--SDH--V-----L--IS--Q-EQE--S--A---E-VD-Y------ 618
SUN.GA.98.L14 ----I--N-P-A-KVKM----RE-YQS-Q-V-Q-S-S-S--E-D-E--CRV--VK--IL-F-WL-GK..QV-RV-R-QKRGA--E-PCQ--AA-L---GR-------FV-.-IQV---R-I-SQ--AD---C-----L---S--K-EQE--T-AT--VP-.D-Y------ 618
MND-1.GA.x.MNDGB1 ----I--GLNI--KVTM----R--YEQ-K---A-EQE-S----N-E-YVRF--TTG-DISF-WK-GN..-V-RA---GKQKT--S--LMK-AG-T--VGR-------FV-.-MQI-TTR-I--D--H----C-----V--IS--M-ERE--S-SP--LE-V--Y------ 610
LST.CD.88.SIVlhoest485 ----I--V---E--VTW-DA-LE-YEQ-QQ----KLQ-A----T-E-VVRV-QNKK-VI-F-WR-GN..SI-RA-R-Q-QKA----PLQK-A------GK-------HV-.-IQV-VTR-V-DQ--SDH--V-----L--IS--Q-EQE--S--A---E-VD-Y------ 618
LST.CD.88.SIVlhoest524 ----I--V-P-EQLVTW----LE-YET-KT----K-Q-A------E-VVRV-QNKK-VI-F-WR-GN..AI-RA-R-Q-QKS--M-PLQ--A------GK-------FV-.-IQV-VTR----N--INF--V----DL--IS--Q-EQE--S--A---E-TD-Y------ 619
LST.KE.x.lho7 ----I--V-P-E-I-NW----LE-YGQ-K-V---KMQ-A----E-E--VRV-QNKK-II-F-WR-GN..NI-RA-R-Q-QKA----PLQK-V--I---GK-------FV-.-IQV-VTR-V--H--SDH--V----DL--IS--Q-EQE--IW-A---I-VD-Y------ 618
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---SI--VPG--DPVK-----QA--E-A-Q----Q-S-T--KEQE----D-T-LSE---G-T-R-SK..GI-------KAK---F--FH-IAKLMM-VG-----T--RL-.T-R--V--QD-DG--H-H----------A-H-----R---S-VS---KE-D-Y------ 609
DEB.CM.99.CM40 --RAI--VPG--DPVT-S---QA--R--K----QE-S----KEQEP----LS-L-K---G-V-R-PK..GI-----FS-DK---Y--FH--AK-MY--G-----F--RI-.Q-R--VV--E-DN--HNH---A---D--AIH--H------E-VS---PD-D-Y------ 606
DEB.CM.99.CM5 ---AI--VPG--DKVS-S---QA--R--K-TP-QE-S----KEDEP--S--S-I-R---G-V-R-TK..GL-----FSKDK-T-Y--FH--AK-MY--G-----Y---V-.--R--VV--E-DN--HNH-------D--A-H--Q--R---E-VS---PD-D-Y------ 606
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ---SI--V-D-G-T-S---G--A--K-AQ-----SIS-S--R-E-P-----S-L-EN--G-T-K--K..HL------HKDK-S-Y-PYQ--AKVMA--GR-AL----RL-.T-R--VS-VD-DA--S----VN---D--M-S----LRNF-N-VS---DK-P-Y-T---- 628
GSN.CM.99.CN166 ---CI--A-G--DQVE-----QI----------QSSE-G---AE-P-VV--TSL-EQ--G-MFS--G..-M--SA-F-KT-N--I-SYQ-FAD-LT-VGR--Q-T---V-D--RI-VV--Q-DA--MN--------TI-AIH--H-LRQ--T-VS--LED-V-Y------ 612
GSN.CM.99.CN71 --RCI--A-G---QVE-----QI----------QSSE-S---AE-P-VV--TSL-EQ--G-MFS-DS..-M-RS--F-KT-T--I-SYQ--AD-MT-VGR--Q-T---V-D--RI-VV--Q-D---MN--------TI-A-H--H-LRQ--T-VS--LEN-V-Y------ 605
MON.CM.99.L1_99CML1 ---SI--ARS--DTVV-SDL-QA-----------EST-G----NEP-KV-LTSLAEN--G-RFF--K..SV-----F-KI-ST-S-TYQ--AD-LA-LGK-A--T--RL-.I-R--VV--Q-DA--ADN--IN-V-DI-A-YS-H-LRQ--T-VQD--E--P-Y------ 608
MON.NG.x.NG1 --XCIX-X----DIVE-SDL-QA---------SQQST-G----QL--KV--TSLXE---G-XYF--X..RV-----F-KIKN--S-TYQ--AD--T-LGK-AL-----L-.I-R--VN--Q-D---ADN--V-----I-P-HS-H-LRQ--T-VQX--EH-P-Y------ 611
MUS-1.CM.01.CM1239 ---CI--V-S---EVQ-----Q------Q----QA-Q-A-F--EQP-V---VSL-DS--G-NFL-NK..GI--S--F-KV-SV---SYQ--SD-IAR-GR--L-----P-E-VRI-VI--Q-DQ----H--VS---DI-A-H-TH-LRQ-FT-VP--LSE-P-Y------ 602
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---CI--V-S---EVQ-----QA-----Q---QQT-Q-A----EQP-V---VSL-DS--G-NFT-SK..GV-R---F-KV-SV---SYQ--AD-MA--GR--L-----P-D-VRI-VI--Q-DQ--IAH--VS---TI-A-H-TH-L-Q-FT-VP--LKE-P-Y------ 602
MUS-2.CM.01.CM1246 --RCI--I-G---LVE-S-Q-Q-----------QEAG-A----E-P-VL--VSL-EQ--G-TFT-DR..NM-R---F-KI-T--S-PYQ--A--LSRASK-AL-C-----D-CRI-VV--Q-DN--ADS--T----DI-A-H--Y-LRQ-FT-VP---ET-P-Y------ 607
MUS-2.CM.01.CM2500 ---CI--V-----TVE---Q-Q---------M-QE-K-A----E-P--L--VSL-EQ--G-TFT--K..NM-----F-KV-T--I-TYQ--A--LA-AAR--L-C-----D-CRI-VV--Q-DH--A-S--T--V--I-A-H--H-LRQ-FT-VP--LEA-P-Y------ 606
TAL.CM.00.266 --RY---V-G-L-EVQ-S----A---------A-ET--T--QEGEP-E--LT-LAE---G-M-K-GK..RL-----F-KQ-T--S-PYQ--IG-M---GK----F--QV-.V-RI-VV--E--Q----H--CS---TIVPIH-----R---N-VQ---E--D-Y------ 609
TAL.CM.01.8023 ---C---V-G-L-EVT------A------A--A-ET--S--KEGEP-E--LT-LAE---G-MVK-GK..RL-----F-KQ-T--S-PYQ--VG-M---GK-A--F--QV-.I-RV-VV--E--Q--S----CS-L-TIVPIH-----R---N-VS---E----Y------ 610
OLC.CI.97.97CI12 ----IK-P-G-LDKVEW----KE--E--------EQE--M-KEEEP-QCT.LCYTK-TVA-R-W-KH..GT----RFQ-KMT----KFR-M-G-IE--GK--------L-.I-QV-TTRKD--A-AFDD--VH---DI---SNSENQRTFWE-VPA-M.EV--------Y 600
WRC.CI.97.97CI14 --R-I--N-P---EVEW----LE--EI-KQ----EQS-A--KGKDLIAEL-KTGPGQWAYTIREIGE.K-P--V---G-Q-HT-S-ELRSMAH-M---G--------RV-.--RI--E-DI-DS--SD---VS---DT-H-S--F-ARE--K-VL--LPEV--Y-I--S- 624
WRC.CI.98.98CI04 ----I--N-P---EVTW----LE--EI-KS----EQM-A--TGKELVAEL-KTGSGQWAYSIREAGE.K-P--V---G-Q-HT---ELRS-AH-M---G---------V-.---I--E-DI-DS--SDH--VS---DT-H-S--Y-ARE--KIVL----EV--Y-I--S- 623
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----I--N-P--AEVEW-M---A--EI--A----SQQ-S--GGGDLIAEV-KTGTGQWAYTIKEAGE.T-P--V--FT-I-HT---ELRT-AHCI---G--A------L-.--RI-VE-DI-DM--S----------V-H-S--F-KRE--T-VS---E-V-EM-I--S- 615
COL.CM.x.CGU1 IS-CTK-K-H-L-EVQ-SA---E--QD-KQ-I--E-Q----I-HE-IWVD-FRL-K---G-AVC-KH..GT-RR--HNTGKNQ-F-SMQE-ASVI---GR-A--T---V-.-M-V-AKR-D--Q--SD---SA----I---SSSYV---VWN-VL--LKE-P-YWT--GC 581
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H1B.FR.83.HXB2 NRETKLGKAGYVTNRGRQKVVTLTDTTNQKTELQAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQPDQSESELVNQIIEQLIKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAG.IR..KVLFLDGID.KAQDEHEK.YHSNWRAMASDFNLPPVVAKEIVASCDKCQLK.GEAM 765
H1A1.UG.85.U455_U455A -------------D-------S--E--------H--H-------S--------------------R----I------K--E------S-------------------S-.--..---------.---ED---.--C-----------------------N-----.---- 764
H1C.ET.86.ETH2220 -----I-------D-----I-S--E-----------Q-------S---------------L----K----I---------S--R---S-------------------S-.--..---------.---E----.---------NE--I----P-----C-------.---I 772
H1D.CD.84.84ZR085 -K-----------D-------PF-------------N----------------------------K------S----------------------------------S-.--..---------.---E----.--------------------------------.---- 765
H1F1.BE.93.VI850 -----K-------DK-K----S--E-----A-------------S--------------------K----I---------Q--R---S---------------------.V-..-I-------.---E----.--N-------------I---------------.---- 766
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------------DK-K--II---E-----A-----Q------RS--------------------R--A------------------S-------------------S-.--..---------.---E---R.--N-------------I---------------.---- 762
H1H.CF.90.056 -------------D--K----S--E----------------------------------------K-----------E---------S-------------------S-.V-..---------.---E---R.--N----V--------I---------------.---- 764
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----T-------DK------------------H------R------------------------K-----------E---------S-------------------S-.--..---------.---ED---.--------------------------------.---- 763
H1K.CM.96.96CM_MP535 H----K-R-----D-------SI-E-----A-----C-------S--------------------K---D-------------RI--S---------------------.--..---------.---E----.--N-------------I---------------.---I 765
H1O.BE.87.ANT70 -------------EQ-K--IIK-DE-----A--M--L------KET------------V-SS--T----PI-Q----E-T---Q---T------------KI-----KD.--..R----E---.Q--ED---.-----K-L--E-G---------I---P--HI-.---I 761
H1O.CM.91.MVP5180 --N----------EQ-K-NIIK-EE-----A--M-VLI-----KEQ---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T---R---T------------KI-----KD.--..R----E---.Q--ED---.-------L----G---I-----I---P--HI-.---T 761
H1O.CM.94.BCF06 --N----------EQ-K---IK-EE-----A--M-VLI-----KEA---------V----S---T--D-PI-Q----E-T---Q---T------------KI-----QD.--..R----E---.Q--ED---.-------L----G---------I---P--HI-.---- 761
H1O.CM.96.96CMA102 -------------EQ-K--IIK-DE-----A--M-VL------KEK---------V----SS--T----PI-Q----E-T--XQ---T-----X--X---KI-----KD.--..R----E---.Q--ED---.-------L--E-G---I-----I-N-P-XHI-.---- 762
H1O.CM.98.98CMA104 --D----------EQ-K--IIK-DE-----A--M-VL------KEK---------V----SS--T----PI-Q----E-T---Q---T-------------I-----KD.--..R----E---.Q--ED---.---X---L----G---------I-N-P--HI-.--XI 761
H1O.CM.99.99CMU4122 --N----------EQ-K---IK-EE-----A--M--X---K--KET--------F-----SS--T--D-PI-Q----E-T---Q----------------KI-----KD.--..R----EX--.Q--ED---.-------L----G---------I-N-P--HI-.---I 761
H1O.CM.x.pCMO2_3 --N----------EQ-K--IIK-EE-----A--M--L------KKT--------------SS--T----PI-Q----E-T--DQ----------------KI-----KD.--..R----E---.Q--ED---.-------L----G---------I-N-P--HI-.---T 759
H1O.FR.92.VAU --D--------I-EQ-K--IIK-DE-----A--M-VL------KEK---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T-R-Q---T------------KI-----KD.--..R----E---.Q--ED---.-------L----G---------I---P--HIR.R--- 762
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --D----------EK----IIK-EE----RA--M-VL------KET----Q----V----SS--T----S--Q----E-T---Q---T------------KI-----KD.--..R----E---.Q--ED---.-------L----G---------I-N-PQ-HI-.---I 761
H1O.US.99.99USTWLA --D----------EQ-K--IIQ-EE-----A--M-XL------KER---------VX---SS--T--D-PI-Q----E-T-X-QX--TX-----------KI----XKD.--..R----E---.Q--ED---.----X--L----G---------I---P--HIR.E-P- 764
H1O.US.x.I_2478B --N----------EQ-K--IIK-EE-----A--M-VL------KEK---------T----SS--T----PI-Q----E-T-------T------------KI-----KD.--..R----E---.Q--ED---.-------L----G---------I---P--HI-.---V 761
H1N.CM.02.DJO0131 -K--------F--D--K----SIE------------L-------Q---------------HSH--K------S----E-----R---S-------------------S-.--..--------E.---ED-XR.---------------S----------------.---I 770
H1N.CM.95.YBF30 ----------F--D-------SIA------A-----LM---E--RD----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S-.--..-I------E.---ED-DR.-----K----------I---------------.---- 772
H1N.CM.97.YBF106 -K--------F--D-------SIEN-----A-----L----E--Q-A---------M---HS---K---D--G----E-----R---S---------------X---S-.--..X-------E.---E---R.-----K----------I---------------.---- 772
H1P.CM.06.U14788 ------X------D-----IIK-EX----XA--E-VL---KE--EQA--------V-X--S-T----D-PX-QK---EMT------XS-----------XXIX---XXD.--..R----E---.Q--ED---.-------L--X-G---I-----XNN-P--HV-.---- 762
H1P.FR.06.RBF168 -------------D-----IIK-EG-----A-XE-VL---KE--KQA--------V----S-T----D-P--QK---EMT-------S------------NI-----KD.--..R----E---.Q--ED---.-------L----G---I-----IN--P---V-.---- 761
CPZ.CD.90.ANT --NSQ--------D---SR-KH-QK----QA-----LM--E--TGP------------VL-GT------P--EE--QK---R-QI--S-------------------Q-.--..Q----E---.---ED-D-.------SL-DEY----I-----I-Q----HV-.---R 765
CPZ.CD.06.BF1167 --DS---------D--KSR-IE--E----QA-----L---K-AKEK---------V---L-GT----D-P--EE--QE-MN--A---N------------E------KN.--..-----E---.Q--ED--R.F----KML-DEY----I-----I-Q-N--HR-.---I 768
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --D--K-------D-----I-N-E------A--T-V------AEHI---------V----HS-----------L---E------S--S-------------------S-.--..R--------.---E----.--N-----------------------------.---- 772
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----------F--D------TSISE----QA----VLM----A-Q----------V----HS---K-----------E-----RI--S-------------I-----T-.--..---------.---E---R.-----K----------I---------------.---I 771
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -------------D-----IIS--E----RA------------EV----------------S---I---DI--------V----I--S-------------I-------.--..---------.---E----.--N--K---DE-----I---------------.---- 773
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----R-------------IHS-E------A----VLM------Q---V------V---L-SH--H---DI------E------I--S-----R-------------S-.--..--------E.---E---R.-----K---Q------I-------Q-------.---- 764
CPZ.CM.98.CAM3 -----K-------D-----I-N-EN-----A--T-V------AEHI---------V----HS-----------L---E------S--S-------V-----------S-#--..---------#-HKE---E#--N----------I-HI----L--R-------.---- 770
CPZ.CM.98.CAM5 -----K-----I-D-----IIN-EN-----A--T-V------AEHI---------V----HS----------GS---E------S--S-------------------S-.--..---------.---E----.--N--K--------------------------.---- 766
CPZ.GA.88.GAB1 -----T-------DK-K--IIS-EN----QA--K-LL------DQQ---------V-----S---H-----------E------I--S---------------------.--..---------.R--E---R.-----K----------I-------H-----V-.---- 763
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----RR------I-N-K---IS-EE-----A--E-LRI------Q---V------V----NS--------I------E---------T-------------------S-.--..---------.---ED--R.---------DE-Q-----------T-------.---I 768
CPZ.TZ.00.TAN1 --DS-K-R---------YRSKD-EN----QA--W-VD---K---AQ---------VM-VL-GL----D-PI-E---QK-TQ-TAI---------------E------KN.--..-I------N.E--ED-D-.-----K-L-DEY----------I-Q-P--HI-.---I 761
CPZ.TZ.01.TAN2 ---S-K-R-----D---YRTKD-EN----QA--W--D---R---AQ---------VI-VL-GL----D-PI-E---Q--TQ-TAI---------------E------KN.-X..-I------N.E--ED-D-.-----K-L-DEYH---I-----I-Q-P--HI-.---I 762
CPZ.TZ.09.UG38 --DS-K-------D---Y-AKE-EN----QA--W-VD---K---AQ---------VI--L-GL----D-PI-E---QK-TN-AA---------R------E------KN.--..R----E--N.E--ED-D-.-----K-L-DEY----------I-Q-P--HI-.---I 756
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---S-K-------D---Y-TRE-EN----QA--W-VD---K---SQ---------VM-VL-GM----D-PI-EE--QK-MQ-NA----------------E------KN.--..-----E--T.E--ED-D-.-----K---DEY----I-----I-Q-S--HK-.---I 760
CPZ.US.85.US_Marilyn Q----K-------D-----II--EN-----A--T-V----K--ENT--V--G---V----HS---------------E------S-IS-------------I-----S-.--..---------.---ED-D-.-----T------------------------P-.---I 767

p15 RNase H end p31 Integrase start
MAC.US.x.239 -KQS-E-----I-D--KD--KV-EQ----QA--E-FLM--T---PKA--IV----VM---TGC-TE---R-------EM---SEI-V------------QEI-H---Q-.--..Q----EK-E.P--E--D-.----VKELVFK-G--RI--RQ--DT----HQ-.---I 776
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --VS-E-------D---E--KP-EQ----RA--E--AP--R-A-PKA-V------VM--VAGH-TETD-P---E---E-----AI-VG-------L---QE--H---Q-.--..Q----EQ-E.P--E----.----VKQLVHK-GI-QL---Q--NT-TQ--Q-.---I 781
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---S-I-----I-----D--KA-EQ-----A--E-FLM-M----P-A--IV----VM--VAG--TE--NN-------EM---TAI-V-*----------RE--H---QR.--..Q--#-EK-E.P--E----.----IKELVFKYGI-RL---Q--DT----HQ-.---I 766
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -KQS-A-------D--KD--KV-EQ----QA--E-FAM--A---PKA--------V---VLG--TE---PI--E--NHMML--EL-V--------L---QE--H---Q-.--..Q----EN-E.P--E--D-.----IKELVYK-GI-#L---Q--NT-----Q-.---I 771
STM.US.89.STM_37_16 --QS-E-----I-D--KN--KA-EQ----QA--E-FAM--A---PKA---V----VM---TG--TE---K-------EM----AI-V------------QE--H---Q-.--..Q----EK-E.P--E----.----VKELVFK-GI-RL---Q--DT----HQ-.---I 772
H2A.DE.x.BEN --QS-E-------D--KD--KV-EQ----QA--EVFRM--A---PK---IV----VM--VAG--TE--NRI------EM----A--V------------QE--H---Q-.--..Q----EK-E.P--E----.---IIKELTHK-GI-LL--RQ--N--AQ--Q-.---I 789
H2A.PT.x.ALI --QS-E-----I-D---D--KV-EQ----QA--E-FA--VT---PKA--IV----VM--VAG--TE--NRI------EM----AI-V------------QE--H---Q-.--..Q----EK-E.P--E----.----VKELSHK-G--NL--RQ--NT-AQ--Q-.---I 789
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -KQSRE-----I-D---D--RL-EQ----QA--E-FAM-VT---PKA--IV----VM--VAG--TE---KI------EM----AI-V------------QE--H---Q-.--..Q----EK-E.P--E----.----VKELSHK-G--KL--RQ--NT-TQ--Q-.---I 789
H2B.CI.x.EHO -KAS-E-------D--KD--KP-EQ----QA--E-FA-------PQ---IV----VM--VA---TET--PI-RE---EM-----I-VG-------L---QE--H---Q-.--..QI---EK-E.P--E----.--N-VKELVHK-GI-QL--RQ--N------Q-.---I 789
H2B.GH.86.D205_ALT --TS-E-------D--KD--KV-EQ----QA--E-FA---T--EPQ---IV----VM---A---TET--PI-AK---EM----A--VG-------L---QE--H---Q-.--..Q----EK-E.P--E----.--G-VKELVHK-GI-QL---Q--N------Q-.---I 788
H2G.CI.92.Abt96 -KTS-X-------D--KD--XV-EQ----QX--E-FAM------PK---IX----VMX--AX--TET--P---K---EX----XL-VG-----------QE--X---Q-.--..Q----XK-E.P--E---X.F---VKELTHK-GI-QL---Q--N-YHS--Q-.---I 772
H2U.FR.96.12034 --AS-Q-------D--KDR-KP-EQ----QA--E-FAM--E---PK---------IM---AG--TET--P--SK---E--R--A--VG-----------QE--H---Q-.--..Q----EK-E.P--E----.----VKELQHK-GI-QL---Q--NT-HV--Q-.---- 785
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---S-Q-------D-----IRK-EG-----A--E-VL---EE--KN---------V----A-S----D-P--QK---EMTT-------------------EI-----KD.--..R----E---.Q--ED---.-------L----X---------IN--P--HV-.---R 757
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---S-Q-------D-----IRK-EG-----A--E-VL---EE--KN---------V----A-S----D-P--QK---EMTT-------------------EI-----KD.--..R----E---.Q--ED---.-------L----G---------IN--P--HV-.---R 757
VER.DE.x.AGM3 --NSRE-----I-QY-K-R-EK-EN----QA--M--KM--E---PN----------M--LT---T--D-P-IE---ALMVQ-HQI--Q----D-------EI-----Q-.M-..-I---EK-E.E--E---R.--N---NL-DTYG--QI-------M-P---I-.--PV 781
VER.KE.x.9063 --NS-E-----I-QY-K-R-EK-EQ----QA--V--KM--E---EK----------M--LT---T--D-P--E---ALMV--RAI--Q------------EI-----Q-.--..R---IGR-E.E--E--DR.-----KNL-DT-G--QI-------M-PNAKI-.--PI 781
VER.KE.x.AGM155 --QS-E-----I-QQ-K-R-QQ-EN----QA--T--KM--E---PK----------M--LT---T--D-P--E---A-MVQ--AI--Q------------EI-----K-.V-..RI--IGR-E.E--E--DR.------NL-DT-G--QI-------M-P---V-.--PI 784
VER.KE.x.TYO1_patent --NS-E-----ISQY-K-R-E--EN----QA--T--KM--E---PN----------M--LT---T--D-P--E---ALM-Q-QQI--Q------------EI-----K-.--..R----EK-E.E--E---R.--N--KNL-DTYG--QI-------M-P---I-.--PV 784
SAB.SN.x.SAB1 --NS-E-----L-D--D----A-EN-----A--E--L---R---SK---I------M---AGE-TE-DNNI-Q----E-----A--I--------V----EI-----Q-.--..Q-----R-E.E--E--D-.--A---S-QQE-G--AI-------A-P---I-.--SV 797
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 SKV--------LSE--KSRIRE-EN----QA--T-VKM--E---EN---------VMN-LT-C-QE-N-P--E---QA-M--RQ---Q-----------TEI-----K-.--..QI----R-E.E---D-A-.--N---S-VQE-G--NI-------A-P---IR.--PK 787
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --NS------FL--T-ESQ-IE-E-----QA----VL---KH-KSK---------VM--LT---T--D-V-------EM-N-DAI--T-----------QEI-----Q-.--..Q-----RME.E--ES-D-.--T--QFIRDA-GI-AL-------A-P---IR.--PI 784
DRL.x.x.FAO --VS-E-------S--KE--IAIEE-----A-----L---K---PK----------M---SSS-EI-DNPI-------M-S--A---N------------EE-----R-.--..Q-----NME.---E--DL.--N---SL-QE-G--GI-------Q-P---IH.--PI 779
MND-2.GA.x.M14 --NS-E-----Y-A--KS--IA-EN-----A--E--L---K---PRA------------LS-T--R-DNPI-RE--N-M-A--A-----------------I-----K-.--..Q----E---.---E--D-.--N---SLSQE-SI--I-------Q-P---V-.--PI 778
MND-2.CM.98.CM16 --NS-E-------A-NKSR-IA-EN-----A--E--KM------PK----------M--LS-A----DNPI-RE---LM-H--A-----------------------R-.V-..Q----E---.---E--D-.--N----L-Q--CI-NI-------Q-P---T-.--PI 777
MND-2.x.x.5440 --NS-E-----Y-S--KS---A-EE-----A--T--KM------PR-------------LS-A----DNPI-RE---LM-G--EI--S-------------I-----K-.--..Q----E---.---E--D-.--N----LSQ------I-------Q-P---T-.--PV 778
MNE.US.x.MNE027 -KQS-E-----I-D--KD--RV-EQ----QA--E-FLM--T---PKA--IV----VM---TGC-TE---R-------EM---TEI-V------------QEI-H---Q-.--..Q----EK-E.P--E--D-.----VKELVFK-G--RL---Q--DT----HQ-.---I 772
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --NS-------I-D--KE--KE-E------A--E-VL---K---KR---------VF--LAGS--T---P--Q-------G--E---S------------E------R-.--..Q-------E.---E--D-.---------E--RI-Q--------Q-P---V-.---V 778
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --NS-Q-----I-D---E--KE-E------A--E-VL---K---KK---------VF--LAGS--T-D-P--Q-------G--E---S------------E------K-.--..Q-------E.---E----.--N------E--QI-Q--------Q-P---V-.---- 784
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --NS-I----------KE--KE-EE-----A--E-VL---K---PK---------VY--LE----T-D-G--TE--N-M-G--A---S------------E------K-.--..Q-------E.---E----.--N----L-E--QI-QI-------Q-P---V-.---I 778
RCM.NG.x.NG411 --NS---------D--KE--KE-EN-----A--G-VL---K---KR-------RHVF--LAGS--T---P--Q-----M-G--E---S-------------------Q-.--..Q-------G.---E----.---------EE-QI-QI-------Q-P---V-.---V 783
SYK.KE.x.KE51 --NS-E-Q---I-D--K-TLKR-EN-----A--E-VLM------P--------------LMNC-TS--HPV-E--MQKAME---I-IT-----------QE--Q---K-.--..-I----N-P.---E----.--T-VEYIRQE-H--RQ---A--EM-P---IR.--PK 804
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --DS-T-N----ASD-T-R-QY-EQ----QA--EGLLM-----KDK----V----SY--LMTC-TNT-HPI-E---QEA----AI-VT------------A------K-.--..-I---ER-P.Q--ED--R.----MEYLRQE-H--RQ---A-IQQ-P---NR.--PK 799
LST.CD.88.SIVlhoest447 EKVG-T-------QS-KE--KE-------QA--E-VL---R--KSR---------VIKVLSQR-TET-HPV-K----ECK--DQ---G-----------QE--H---K-.--QKQ----GK-E.P--E-YS-.F-N-AKDLEEK-HI--M---Q--N--N---T-.---I 784
SUN.GA.98.L14 EKLE-R-----I-QG--SR-KK-EN----QA--E--KM--E--RSS-----------RLLSKR-TETD----KE-V-LIRQ-DQ---G-----------QEI-Q---Q-.--KRQ-M-IEK-E.P-VE--G-.F-N-AASLQEM-DI-L----Q--NE-AQ--Q-.---I 784
MND-1.GA.x.MNDGB1 --DS-M-----I-D--F-R-EEYLN----Q---H-VK---E---SY---------VV--LASR-TETDHPI-KE---LMKG---I--S-L-----------I-----S-.--..-----QN-E.P--E----.----EAQLREK-H--AL---Q--Q--S--CHH.--PI 774
LST.CD.88.SIVlhoest485 EKVG-T-------QS-KE--KE-------QA--E-VL---K--KSR---------VMKVLSQR-TET-HPV-K----ECK--DQ---G-----------QE--H---K-.--QIQ----EK-E.P--E--S-.F-N-AKDLEEK-H---M---Q--N--N---T-.---I 784
LST.CD.88.SIVlhoest524 E-VG-T-----I-QS-KE-IKE-Q-----QA--E-VL------KST---------VMKVLSQR-TET-HPI-KN--KE-Q--DA---G-----------QEI-Q--IK-.--TKQ-M--EK-E.P-VE--G-.F-N-AKDLEEKYGI--M---Q--NE-A---Q-.---I 785
LST.KE.x.lho7 EKVG-T-----I-QS-KE--KE-------QA--E-VLM-----NSK---------VMK-LSQR-TET-HPI-KD----CKQ-DQ---G-----------QE--H---K-.--QKQ-M--EK-E.P-VE--S-.F-N-AKDLEEK-----M---Q--ND-AN--K-.---I 784
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---S-E-----ISE--K-S-KA-EN-----A--T-VLM--E---EK---------V-N-LTEH-TTT-H---EK--Q--Q--QE---Q-------L-----I-----K-.--..-I---ERVE.E--ED-D-.-----KQLREE----TL---Q-INQ-P---IH.--PK 773
DEB.CM.99.CM40 ---S---------EW-K-S-KC-EN-----A--E--L---EEGPSKM-------------LEH-SET-HKI-EKV-QA-QG--QI--------------D-------K-.--..RI---ERVE.E--ED---.--G--KQLRDEYQ--TLI--Q-ITQ-P---TR.--PT 770
DEB.CM.99.CM5 ---S-M-----ISEW-K-G-KS-EN-----A--E--L---EEGPSKM------------LLEH-TET-H-I-EK--QA-QE--Q---N-----------D-------R-.--..RI---ERVE.E--ED---.--G--KQLRDE-Q--TLI--Q-I-Q-P---I-.--P- 770
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --Q--Q-R----ATN-K------EE-----A--IGVLM-----PNK--------------AGT-TT--HQI-E---QAMQG--EI-IT-----------TEI-----K-.--..QI---EQ-P.Q--E--D-.-----KEIRDKYG--TM-----INV-P---TH.--PI 792
GSN.CM.99.CN166 --TS----------T-KHRAIE-EE----QA--H-VL---KEGPPKM-L------VM--L-S--EV-T-A--E---QE-L---AI--S-----------TE------K-.--..Q----EN-E.P-VED---.-----KYLRDQYKI-ALL-----NK-S---VH.--PK 776
GSN.CM.99.CN71 --TS----------T-KYRAIE-EG----QA----VL---KEGPPRM-L------VM--L-S--EV-T-P--E---QE-LG--A---S-----------TE------R-.--..Q---MEN-E.P-VED---.-----KYLRDQYKI-ALL-----NK-S---IH.--PK 769
MON.CM.99.L1_99CML1 --TS-E--------F-AR-A---EQ-----A--E-VL---R-GPPQM--I-----V---LASC-EI---PI-EA--QE-L--DQ-F-S------------E--R--GQ-.--..Q---MENLE.P-RED---.-----KYLRDTYHI-TLL-----NH-H---NH.--PK 772
MON.NG.x.NG1 --AS-E-------ST-QR--IP-EQ-----A--E-VL----NGPASM--------VM--LASK-EV---PI-EK--Q--LG-KQ---S------------EX----XQ-.--..Q---MEN-E.X-RED---.-----KYLRDTYGI-TLL-----NH-P--HTQ.--PK 775
MUS-1.CM.01.CM1239 HKVS----------T-KE---S-EN-----A--E-VL---KEGPPSM--------V---VAS--QE-T-P--EE--Q--LT--A---S------------D------H-.--..Q---MEQ-E.P-KED---.-----KYLRDKY-I-ALL-----NL-P---TH.--PK 766
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --VS----------T-KE--IS-ES-----A--E-VL---KEGPPRM-L------V---VAS--QE-T-P--E---QE-LS--AI--S------------E-----NS-.--..Q---MEQ-E.P-KED---.-----KYLRDKYQI-ALL-----NH-P---TH.--PK 766
MUS-2.CM.01.CM1246 --NS---R-----D--QERAIN-EN----QA-----L---M-GPP-M-L-----------T-A-EV---P--E---Q-MLS-NAIFISR-----------E--H---R-.--..Q---MEN--.P-VED---.-----KYLRDKY-I-TIL-----NK-SA--TH.--PK 771
MUS-2.CM.01.CM2500 --NS---R-----D--QE-AID-EN-----A-----LM--T-GPPKM-------------T-A-ET---P--EK--Q--LT--AI--S-----------QE--H---K-.--..Q---MEN-E.P-IED-D-.-----KYLRDKY-I-TLL-----NR-SA--TH.--PK 770
TAL.CM.00.266 H--S-E-------AT-KEH-IK-EK-----A--E-VL---K---PK---------VY--LAGS-TETDNKIIED--QL-LS--A-----L-----------------Q-.--..-I--VEQ-P.E--E---R.--N---DLKAR-K--TI---A-IEA-P---VQ.--PK 773
TAL.CM.01.8023 H--S-E-------TS-KEH--G-SN-----A--E-VL---KH--PK---------VY--LVGN-TETDNKI-ED--Q--LG--A---T-L-----------------Q-.--..RI--VEQ-P.E--E---R.--N--KDLKAR-K--TI---A-IEA-P---VQ.--PK 774
OLC.CI.97.97CI12 --KS-E------SSG-KH-I-HIQESS---A-IR--IE--R--KS--------L--M--VLEK-EV--EP-IQEL-KE-E---RI-IG-------L---QE--Q---K-.--TKQ-M--AD-E.P--ES-N-.--Q-AQSLQQE-QI-LI---R--DE-EE-KG-.-VPR 766
WRC.CI.97.97CI14 --DS-E-----.WTKSKE---SVQN----Q---I-LK---E-G-QKM--I-----VM--VKDH-TM---P--QE---L-KG--EI-ID-----------TEI-R-----.--S.-IM--EN-T.P-IES-T-.--QG-K-LQEE-H--QLI--R-IEE-ST--G-G-AP- 789
WRC.CI.98.98CI04 --DS-E----F.WTNSKE--IN-YN----QA--A-LK---E-G-SKI--I-----VM--VKDH-TI---A--QE--DL-KQ--EI-IE-----------TEI-------.--S.--M--EN-T.P-IES-T-.--QG-K-LQEE-HI-QLI--R--EE-ST--G-G-APL 788
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -K-S-E-----.WTKT-N-IQKI-N----Q---I-LRM--E--SDK---I-----V----KDH-T----P-MQE--DL-KG--EI-IT-----------TEI-A-----.--S.R-M--EN-T.P-IES-T-.--QG-G-LEEE-H--TIL--R--EE-AT--G-G-HPI 780
COL.CM.x.CGU1 S-KLGA----WINSK-EEE--N-HEGS--QA--TGVL---KHGPKRM-L----L------TG--YDQLPSSRGE--QAGMA--AIHV--C----------LI-QK-..-.V-..Q-MWI-K-E.A-EED-Q-.F---VQYLKEQ-G--T------WER-SE--N-.-Q-V 743
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H1B.FR.83.HXB2 HGQVDCSPGIWQLDCTHLEGKVILVAVHVASGYIEAEVIPAETGQETAYFLLKLAGRWPVKTI.HTDNGSNFTGATVRAACWWAGIKQEFGIPYNPQSQGVVESMNKELKKIIGQVRDQAEHLKTAVQMAVFIHNFKRKGGIGGYSAGER.IVDIIATDIQTKELQKQI. 932
H1A1.UG.85.U455_U455A --------------------------------------------------I----------V-.---------S-A-K-V----N-Q------------------------------E--------------------------------.-I----------------. 931
H1C.ET.86.ETH2220 ----N----------------I--------------------------------------RV-.---------SNA-K--------Q------------------------------E--------------------R-----------.-I----S--------N--. 939
H1D.CD.84.84ZR085 ----------------------------------------------A--------------VV.---------S---K------------------------------------------------------------------------.-I----S----R------. 932
H1F1.BE.93.VI850 -------------------------------E------------------I----------I-.---------S-A-K-S------Q-----------------I---------------------------------------------.-I---S-----R------. 933
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------------I-I--------------------------I---------TV-.---------S-A-K------N-T---------------------------------------------------------------.-I----S-----------. 929
H1H.CF.90.056 --------------------Q-----------------------K----------S-----V-.---------S-A-K------D-Q---------------------------------------------------------------.-I----------------. 931
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----------------------------------------------A-F-I----------V-.---------SGA-K------D--------------------------------E--------------------------------.-I---------R------. 930
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---------------------I----------------------------I----------V-.-----T---STV-K-------V----------------------------------------------------------------.------------------. 932
H1O.BE.87.ANT70 --------EV--I----M---I-I--------F----------------------A-----V-.-----P---ST-MK------N-QH---------------A------S--Q---------R--------V------------T----.-I--L-SQ---T------. 928
H1O.CM.91.MVP5180 -----Y--E---M--------I-I-------DF----------------------A-----V-.-----P---S-AMK-----T--QH---------------A------S--Q------------------V------------T----.LI--L-SQ---T------. 928
H1O.CM.94.BCF06 -----Y--E---M--------I-I--------F----------------------A-----I-.-----P---S-AMK-----T--QH---------------A------S--Q------------------V------------T----.LI--L-SQ---T------. 928
H1O.CM.96.96CMA102 --------EV--M----A-----I--------F-------------A--------A---I-IL.-----P---S--MK------N--H---------------A------S--Q---------R---------------------T----.LI--L-SQ---T------. 929
H1O.CM.98.98CMA104 --------EV--M----T-----I--------F----------------------A-----V-.-----P---S--MK------N-XH---------------A------S--E---------R---------------------T----.LI--L-SQ---T------. 928
H1O.CM.99.99CMU4122 --------EV--I----T-----I--------F----------------------A-----V-.-----P---S--MK-----TN--H---------------A------S--Q---------R--------V------------T----.-I--L-SQ---T------. 928
H1O.CM.x.pCMO2_3 -----Y--KV--I----I-----I--------F----------------------A-----I-.-----P---S--MK-----TN--H---------------A------S--Q---------R--------V--Y---------T----.-I-ML-SQ---T------. 926
H1O.FR.92.VAU --------E---M--------I-I--------F----------------------A---I-IL.-----P---S-AMK------N-QH---------------------ES-MQ------------------V------------T----.LI--L-SQ---T------. 929
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --------EV--M--------I-I--------F----------------------A-----V-.-----P---S-AMK------N--H---------------A------S--Q------------------V--Y---------T----.-I--L-SQ---T------. 928
H1O.US.99.99USTWLA -X------E---M--------I-I--------F----------------------A-----I-.----RP---S--MK-----T--QH--X--------X---A------S--Q------------------V------------T----.LI--L-SQ---T------. 931
H1O.US.x.I_2478B --------EV--I----V-----I--------F----------------------A-----I-.-----P---S--MK-----TN-QH---------------A------S--Q---------R--------V------------T----.-I--L-SH---T------. 928
H1N.CM.02.DJO0131 ----N----V-----------I-----------L----------------I----------V-.-----P---S---K------N-T----------------------------I---------------------------E-T----.-I---------TK--T--. 937
H1N.CM.95.YBF30 ----N----V-----------I-----------L----------------I----------V-.---------S---K------N---------------A--------------I-----------------------------T----.-I---------TN--T--. 939
H1N.CM.97.YBF106 ---IN----V-----------I-----------L----------------I----------V-.-----P--IS---K----------------------A--------------I----------------------------XT----.-I---------TK--T--. 939
H1P.CM.06.U14788 -----------------MX--I------X---FM------V-----A---V----S-----V-.-----P---S-A-K-----LN-TH-------------------------H------------------V------------T--D-.-I--L--X---T------. 929
H1P.FR.06.RBF168 -----------------T---I----------FL----------------V----A-----V-.-----P---S-A-K-----LN-TH-------------------------L------------------V------------T--D-.-I--M--Q---T------. 928
CPZ.CD.90.ANT ------------V----------I-----S--F-----MAD---KS---------S-------.-----A---S-A-K------N-Q--------------------Q--Q----I-----Q-----V---H-------------TP-Q-.-L--L------TQ--N--. 932
CPZ.CD.06.BF1167 --------E--------I----V---------F-----LSS---K---F-I----------K-.-----A---S-A-K------N-Q--------------------Q--I-VD-I-E-----R---A---Y-------------TP-D-.-L--LT------------. 935
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---------M-----------------------L----------------I----------V-.---------SN--K--------Q----------------------------I-E---------------------------T----.-I---------TN-----. 939
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---IN----V-----------I-----------L----------------I----------V-.---------S---K------N-Q-------------A--------------I-----------------------------T----.-I---------TK--T--. 938
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---------------------I----------------------------V----------V-.---------S-A-K------N-Q---------------------------------------------------------------.-I---------R------. 940
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------------I--------I-I--------------------------V------------.-----P---SNA-K--------R--------------------------E------------------------------------.-I----------------. 931
CPZ.CM.98.CAM3 ---------------------------------L----------------I----------V-.-----P---SN--K--------Q----------------------------I-E-----R---------------------T----.-I---------TN-----. 937
CPZ.CM.98.CAM5 ---------------------I-----------L----------------I----------V-.-----P---SN--K--------Q----------------------------I-----Q-----------------------T----.-I---------TN-----. 933
CPZ.GA.88.GAB1 ------------V----------I---------------------------------------.-----P---S-A-K------D-------------------L----------------------------------------T----.-I---------S------. 930
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---------------------I-----------L----------------I----------K-.-----T---S-A-K-------------------------------------------------------------------T----.---ML---L--Q------. 935
CPZ.TZ.00.TAN1 -----Y--E---I----------I--------F-------E---R-----I----------K-.-----P---STA-K------Q-QH-------------------Q--Q--E-------Q-R---I---Y-----------E-T----.LL--LT-N----Q-----. 928
CPZ.TZ.01.TAN2 -----Y--E---I----------I--------FL------E---R-----I----------K-.-----P---S-A-K------Q-QH-------------------Q--Q--E-I-E-----X---X---Y-----------E-T----.LL--LT-N---QQ-----. 929
CPZ.TZ.09.UG38 --------EV-----------I-I--------F-------E---K-----I----------K-.-----P---STA-K------Q-QH-------------------Q--Q--Q---E---Q-----V---Y-----------E-T----.LL-LLT-N----Q-----. 923
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --------EV-------------I--------F-------E---K-----I----------R-.-----P---STA-K------Q-QH-------------------Q--Q--E-I-----Q-----V---Y-----------E-T----.LL--LT-N---QQ-----. 927
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------------------I-I---------L----------------I----------V-.---------SS-----------Q----------------------------I-----------------------------T----.-I----SEL--DL-----. 934
MAC.US.x.239 ---ANSDL-T--M--------I-I--------F-------Q---RQ--L----------ITHL.-----A--ASQE-KMVA-----EHT--V-----------A--HH--NQ-DRI-E--NSVE-I-L---HCM----R----DMTPA--.LINM-T-EQEIQFQ-SKN. 943
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----NAEL-T--M----------I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL.-----A---SQE-KMVA--V--E-T--V--------------HH--NQ-DRI-E--NSIE-I-L--CHCM----R----DMTPA--.--NM-S-EQEIQF--TKN. 948
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ----NAEL-T--I--------I-I--------F-------Q---RQ--L-----VS---ITHL.-----A---SQE-KMVA---N-E-T-RV-----------A--HH--TQ-DKIKE--NSIE-I-L--THCM----R----DMTPA--.L-NM-T-EQEIQFQ-SKN. 933
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----NADI-T--M--------I-I--------F-------Q---RQ--L------A-----HL.-----A---SQE-KMVA-----E-S--V-----------A--HH--NQ-DRI----VS-E-V-L--THCM----R----DMTPA--.LINM-TAEQEIQYH-TKN. 938
STM.US.89.STM_37_16 ----NAEL-T--M--------I-I--------F-------Q---RQ--L------S----THL.-----A---SQE-KMVA-----E-T--V-----------A--HH--TQ-DRI----NTVE-V-L---HCM---KR--L-DMTPA--.L-NM-T-EQEIQFQ-SKN. 939
H2A.DE.x.BEN ----NAEI-V--M-Y------I-I--------F-------Q-S-RQ--L------S---ITHL.-----P---SQE-KMVA--V--E-S--V-----------A--HH--NQ-SRI-E--NTIE-I-L---HCM----R----DMTPA--.LINM-T-EQEIQF--RKN. 956
H2A.PT.x.ALI ----NAEL-T--M----------II-------F-------Q-S-RQ--L------S---ITHL.---S-V---SQE-KMVA--V--E-S--V-----------A--HH--NQ-SRI-E--NTVE-I-L---HCM----R----DMTPA--.LINM-S-EQEIQF--TKN. 956
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ----NAEL-T--M--------I-I--------F-------Q-S-RQ--L------S---ITHL.-----A---SQE-KMVA--I--E-S--V-----------A--HH--NQ-SRI-E--NTVE-I-L---HCM----R----DMTPA--.LINMVTAEQEIQF--AKN. 956
H2B.CI.x.EHO ----NSEL-T--M----------I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL.-----A---SQD-KM-A--I--E-T--V----E------A--HH--NQ-DRI----VSIE-V-L--THCM----R----DMTPA--.--NM-T-EQEIQF--TKN. 956
H2B.GH.86.D205_ALT ----NADL-T--M--------I-I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL.-----A---SPS-KMVA--V--E-T--V-----------A--HH--NQ-DRL----VSIE-V-L--THCM----R----DMTPA--.L-NM-T-EQEIQFF-AKN. 955
H2G.CI.92.Abt96 ----NAEL-T--M----------I--------FV------Q---RQ--L----------ITHL.-----A---SQE-KMVA--V--E-A--V--------------HH---Q-DKI----NSIE-I-L---HCM----R----DMTPA--.-INM-T-EQEIQFQ-TKN. 939
H2U.FR.96.12034 ----NTEV-T--M---------VI--------F-------Q---RQ--L----------ITHL.-----A---SQE-KMVA--V--EHT--V-----------A--HH--NQ-ERI-E--NTME-I-L--AHCM----R----DMTPA--.-INM-S-EQEIQF--SKN. 952
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---------------------I----------F----------------------A-----V-.-----P---S---K-----LNVTH-------------------------Q------------------V------------T--D-.-I-ML--Q---T------. 924
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---------------------I----------F----------------------A-----I-.-----P---S---K-----LNVTH-------------------------Q------------------V------------T--D-.-I-ML--Q---T------. 924
VER.DE.x.AGM3 -----A---V--M----------I--------F-------R---K---K----ILS---ITQL.-----P---SQE-A-M---GK-EHTT-V--------SI-----Q--E---KI--DCQYTE---L--CH------------LTPA--.LINM-T-QLELQH--TK-. 948
VER.KE.x.9063 -----A---V--M----V---IVI--------F-------R---R---K----ILS---IVQL.-----P---SQE-A-I---GK-EHTT-V--------S------Q--E---KI--DCQYTE---L--CH------------LTPA--.LINM-T-QLELQT--TK-. 948
VER.KE.x.AGM155 -----A---V--M----I---IVI--------F-------R---K---K----II----ITHL.-----P---SQE-A-M---GKVEHTT-V--------SI-----Q--E---KI--DCQYTE---L--CH------------LT-A--.LINM-T-QLEINT--TK-. 951
VER.KE.x.TYO1_patent -----A---T--M---------VI--------F-------R---K---K----ILS---ITQL.-----P---SQE-A-I---GK-EHTT----------SI-----Q--E---KI--DCQYTE---L--CH------------QTSA--.LIN--T-QLEIQH--TK-. 951
SAB.SN.x.SAB1 -----A---V--M--------I-I--------F-------Q---KA--H------S---ITQL.-----T---SQQ-A-I---GK-EHT--V---------------Q--E----I--D--R-E---I---H---------------A--.LIN--H-ELE--T--QK-. 964
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -----A-IET--M----------I--------F-------R---K---H-----LA-----HL.-----P---SQN-A-V---GN-EHTT----------S-----RQ--E--S-I--DC-R-E------TH------------I-SA--.L-NMLT-QLELNT--N--. 954
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -----A-V-V--M--------I-I--------FL-----AR---K---K----IIS---ITKL.-----P--VSQE-QTI---GQVEHTT----------S-----RQ--ET-EKI-EDCAF-E---L--CH------------MTPA--.LINM-T-QLEIQHI-T-Q. 951
DRL.x.x.FAO -----A---T--M--------I-I--------H-----------EK--------------SHL.-----P---SEK-ATV----K-EHTT-V--------------NQ-------I-----K-E-------L-----------E---A--.------S-LL-SK--QN-. 946
MND-2.GA.x.M14 -----AA--T--M----------I---------L----------K---H------------HL.-----P--VSEK-ATV----Q-EHTT-------------AK-HH--V--E-------R-E-------L-----------E--P---.-----T---L-TK--QN-. 945
MND-2.CM.98.CM16 -----T---T--M----M-----IA------R-L------T---K---H------------HL.-----P---SEK-ATV----Q-EHTT-----------I-AK-HH--Q----------K-E-------L-----------E--P---.--------LL-TK--HN-. 944
MND-2.x.x.5440 ----NAD--T--M--------I-I---------L----------K---H------------HL.-----P--VSEK-ATV----Q-EHTT-V-----------AK-HH-----E-------R-E-------L-----------E--P---.-----T---L-TK-RQN-. 945
MNE.US.x.MNE027 ----NSDL-T--M--------I-I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL.-----A---SQE-KMVA-----EHT--V-----------A--HH--NQ-DRI-E--NSME-I-L---HCM----R----DMTPA--.LLNM-T-EQEIQFQ-SKN. 939
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ---T-A---T--M----------I--------------------K----------A-----HL.-----A---S-A-Q-V----Q-EHT--V--------------HQ--T----I-----K-E-------L------------------.-I----SEL--NK--N--. 945
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -----A--KT--M----------I--------------L-----K---H------A-----HL.-----A---SSA-Q-V----Q-EHT--V--------------HQ--T--T-I-----KIE-------L------------------.-I----S-L--TK--N--. 951
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -----A---T--M--------I-I--------------------K---H------A----RKL.-----A---S-A-Q-V----Q-EHA--V---------------Q--I--E---E---K-E-------LV-----------------.-I------LA-NK--N--. 945
RCM.NG.x.NG411 -----A---T--M--------I-I--------------------K---H------A-----HL.-----T---S-A-Q-D----Q-EHT--V--------------HQ--I----I-----K-E-------L------------------.-I----S-L--TK--N--. 950
SYK.KE.x.KE51 -----TDL-T--M----------C---NT----T-TKILKR------GL---QI-A---I-H-.-----P--ISDAFA-------VEHTT----------I--NK-RQ--ET-N-I-EEV-R-E---A--T--L----------TTPAD-.YINMLY-EL-LQNTHT... 969
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -----VDIYN--M----E-----C---NT------TKILKR---D---L--MQI-S---I-Q-.-----P--VSDKFK-----C--EHTT----------I---K-RY--EA-S-I--DVT--Q---A--T--L----------I-P---.YINMLY-EL-LQQNTTS.. 965
LST.CD.88.SIVlhoest447 T----T------I----M--Q--IN-------FMV-----D---KT--H-----CS----QQV.-----P--VSKE-Q-VI--L--EHTT-------------AK--A--Q--ER--ED-QQ-----L--TH-----QR--L--L-PA--.FINM-NA-LE-QY---LN. 951
SUN.GA.98.L14 T----A-V----I----M-E---I---------MV---L-N-Q-KT--TW----CAM----Q-.-----P--ISKD-E-V---L--QHTT-------------AK--V--Q--SRI-ED-QE-----L--LH-----QR--L--MT-A--.FINM-NA-LE-QY---IN. 951
MND-1.GA.x.MNDGB1 K--T-A-L-V--I------NQI-I--------FMK----T----KK--E------AQ--ISKL.-----P---SQE-ETM---L--EHT--------------NK--Y--EL-EKI-EDCKE-----A--T------QR--L--MT----.--NM-N-ELEYQYQ-N--. 941
LST.CD.88.SIVlhoest485 T----T------I----M--Q--IN-I---C-FMV-----D---KT--N-----CS----QQV.-----P--VSKE-Q-VT--L--EHST-------------AK--V--Q--ER--ED-QQ-----L---H-----QR--L--L-PA--.FINM-NA-LE-QY---LN. 951
LST.CD.88.SIVlhoest524 T----V-V------------QI-MN---M---FMV-----D---KT--N-----CS-----Q-.-----P--VSKD-Q-VT--LS-EHTT-------------AK--V--Q--ER--ED-QQ-----L---H-----QR--L--L-PA--.YINM-NA-LE-QYI--LN. 952
LST.KE.x.lho7 T----V-V------------Q--IN-------FMV-----D---KT-SH-----CS-----Q-.-----P--VSKE-Q-VT--I--EHTT-------------AK--V--S--ER--ED-QQ-----L---H-----QR--L--LTPA--.FINM-NAELE-QY---LN. 951
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ----NADL----M----------I--------FT-TQ-LKE---KQ--L---Q-GA---IQQV.-----P--ISQAFA-----L--EHTT-V-----------NK-RQ--DT-T---ED-QR-E---A--TH-L----R----DMTPS--.--NM-N-ELEI-Y--QK-. 940
DEB.CM.99.CM40 -----A-M----M------N-I-I-----------TKIL-----K---L---Q-GA----TQ-.-----P--ISQP-K-----L--EHTT-V------------K-RI--DT-K-I--D--R-E---A--TY-I----R----DM-PI--.L-NM-T-E-E--T--QK-. 937
DEB.CM.99.CM5 -----A-M-V--I------N---I--------FM-TK-LS----K---L---Q-GA---I-Q-.-----P--ISQP-K-----L--DHTT-V------------K-RV--ET-K-I-ED--R-E---A--T--I----R----DMA-I--.L-NM-T--LE-QT--QK-. 937
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 R----A-L-T--M------N---I---NA----L-TKIL-----K---L---QI-A---ITKL.-----P--ISQAMQ------N--HTT-V--------I--NK--Q--EV-AL--ED--R-E--LA--TL-L----R--L-DMT-A--Y-NMLNTHLEIQH..T--.. 957
GSN.CM.99.CN166 ----NAEL-M--M--------------------VW-RI--Q---RQ--LK--E--AT---THL.-----P--VSKELE------D-QHTT-V-----------N---Q--ET-TKI-EEVTY-E---AQ-CY-----------DMCPT--.--NM-H-ELE-QH-NT-N. 943
GSN.CM.99.CN71 ----NAEL----M--------------------VW-RI--Q---RQ--LK--E--AT---THL.-----P--ISKELE------N-QHST-V-----------N---Q--ET-QKI--EVTY-E---AQ-CY-----------DMCPT--.L-NM-H-ELE-QH-NT-S. 936
MON.CM.99.L1_99CML1 S---NAEV-V--M-------SI-----------VW-KIL-R---KC-GIA--E--AM---TQ-.-----P---SQEFE--A---N-HHTT-V-----------N--RQ--ET-KKI--EV-Y-P--LAQ-L--L---------DMAPVD-.FINM-H-ELELQTSNN--. 939
MON.NG.x.NG1 ----XSDI----M----Y--SI-----------VW-KIL-R---K--GIA--E--AT--IHHV.-----P---SQEFAX-A---N-EHST-V-----------N---QI-TTL-KI--EVQF-S--LAQTLY-L----X----DI-PI--.L-NM-H--LELQHSNN--. 942
MUS-1.CM.01.CM1239 T---NAEL-V--M--------I-----------TW-KIL-R---RQ--LG--E--AL---TQ-.-----A--ISEEFG------S-DHTT-V-----------NK--Q--ET-QKI-EEVTY-E---AQ----M---K-----DLA-A--.-INMLH-ELELQH--S-K. 933
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 T---NAEI-V--M--------I-----------MW-KIL-R---RQ--LG--E--SL--ATQ-.-----A--IS-EFE------S-EHTT-V-----------NK--Q--EA-HKI-EEVTY-E---AQ----L---K---V-DL-NA--.-INMLH-ELELQH--Q-K. 933
MUS-2.CM.01.CM1246 ----NADL-V--M------------------SF-W-RI-SQ---RL--LE-SN--AT--ISQ-.-P---T---SKEFQ-VA---N-QHTT-V-----------NA--Q--ET-HK--EEVTY-E---AQ----L-N-------DMTPT--.L-NMLY-ELEIQQ--NHN. 938
MUS-2.CM.01.CM2500 ----NADI-V--M--------I----------F-W-RI-SQ-N-RL--LE--N--AT--ITQ-.-----T---SKEFQ-VA-----EHST-V-----------NA--Q--ET-NK--EEVQY-E---AQ----L-N-------DMTPT--.L-NMLY-E-E-QQI-NTK. 937
TAL.CM.00.266 T--NNAAV-T--M-------QI-C-----------TKIL-R---R---L---QV-S---ISHL.-----P--VS-EMQ-MV--LK-EHSA-V--------A--NK--Q---T-T-I--EVQY-S---AQ-T--L-Y--R--L-DMCPA-A.-INM-Y-EL--TQ--N--. 940
TAL.CM.01.8023 T--TNAAV-T--M-------Q--C-----------TKIL-R---R---L---QV-S---IEHL.-----P--VS-EMQ-TA--LK-EHTT-V--------S--NK--Q---T-Q-I--EVQY-S---AQ-T--L----R--L-DMCPA-A.LINM-Y-EL--TT--N--. 941
OLC.CI.97.97CI12 --I-AVGVYR--I----------CL-A-TG--FLYG-ILR--D-EN-VK-V-R--SQ----I-.-----T--VNQKMQ-V---L--EH-T---W------II-AK-RV--E-L-RI-E--T--E--LA--I------N---Q--GTVA-E.L-NQ-Y--T.QI-YTQNK. 932
WRC.CI.97.97CI14 --M--YEV-T--M--------I--N--------L--KI-S--DAYQ--L-T-Q--S---I-K-.-----T--KSQKMQ-I---L--E--------------I--K-RR--D--HSI-ED--K-E--LA--L------E---L--.-PA--.L-NM-TS-LE-QQT-Q-K. 955
WRC.CI.98.98CI04 --M--YEV-T--M--------I--N--------L--KI----DAYQ--L---QI-----M-K-.-----T--KSQKMQTI---L--E--------------I--K-RR--E--HRI-ED--K-E--LA--L------E---L--.-PA--.L-NM-TAELE-NQT-Q-K. 954
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --M--YEI-T--M--------I--N--------L--KI--T-DAYQ--L-TIQ--------K-.-----T--KSQKME-I---L--E--------------I--K-RV--Q--QRI-ED--K-E--LA--IY-----E---L--.-PA--.--NM-QS--E-NQT-Q-K. 946
COL.CM.x.CGU1 ---L-Y-Y-L-------E-----------CTLFCW-TILKR---E--GRA-I---SQ-E-RQV.-----P--VSQHFK--V--L--AHTT-H-----------QR--DV-RK-KKMK----T-ESK-A---YAL-------L--K-PW--.Q-ERAIIELD-QN-T-LQN 911
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H1B.FR.83.HXB2 TKIQNFRVYYRDSRNPLWKGPAKLLWKGEGAVVIQDNS.DIKVVPRRKAKIIRDYGKQMAGDDCVASRQDED...............................* 1003
H1A1.UG.85.U455_U455A S-------------D-I---------------------.-------------------------M-G-----...............................- 1003
H1C.ET.86.ETH2220 L-------------D-I---------------------.----------------------A----G-----...............................- 1011
H1D.CD.84.84ZR085 --------------D-I---------------------.---------------------------------...............................- 1004
H1F1.BE.93.VI850 ----------------V---------------------.E--I-----------------V-----G-----...............................- 1005
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --------------D-V--------------------N.E--------------------------G-----...............................- 1001
H1H.CF.90.056 SN--K---------D-I---------------------.E-------E------------------------...............................- 1003
H1J.SE.93.SE9280_7887 --------------D-I-------P-------------.E--------------------------G-----...............................- 1002
H1K.CM.96.96CM_MP535 LN--K---------E-I---------------------.E--------------------------G-----...............................- 1004
H1O.BE.87.ANT70 L-XHK---------D-I-----Q-------------KG.--------------E-------T-SM--G-T-SESVEQPSEIP.....................- 1010
H1O.CM.91.MVP5180 L--N----------D-I-----Q-------------KG.----------------------T-SM-N--T-SESMEQPGEIP.....................- 1010
H1O.CM.94.BCF06 L-----Q-------D-I-----Q-------------KG.--------------N----V--T-S-----T-SESMEQPGETP.....................- 1010
H1O.CM.96.96CMA102 L-------------D-I-----Q-------------KG.------X-------H-------A-SX--G-X-SESXE*PGEIP.....................- 1010
H1O.CM.98.98CMA104 L-------------D-I-----Q-------------KG.--------------H-------A-SM--G-T-SESVEQPGEIS.....................- 1010
H1O.CM.99.99CMU4122 F---K-Q-------D-T-----Q-------------KG.--------------N-------T-SM--G-X-SENVEQLGEIP.....................- 1010
H1O.CM.x.pCMO2_3 F---K-Q-------D-I-----Q-------------KG.--------------H-------T-SM--G-T-SENVEQPGEIP.....................- 1008
H1O.FR.92.VAU L-------------D-I-----Q-------------KG.----------------------A-S---G-T-GESVEQPSEIP.....................- 1011
H1O.SN.99.99SE_MP1299 F---K-Q-------D-I-----Q-------------KG.--------------H-------T-SM--G-T-SENVEQPGEIP.....................- 1010
H1O.US.99.99USTWLA L-------------D-I-----Q-------------KG.E---------------------T--M--G-T-SENMEQXSEIS.....................- 1013
H1O.US.x.I_2478B L-------------D-I-----Q-------------KG.----------------------T-SM----T-SESVEQPGEIP.....................- 1010
H1N.CM.02.DJO0131 L-------------D-I--------------------G.-----------------------G----G-A-NQDMA...........................- 1013
H1N.CM.95.YBF30 L-V-----------D-I--------------------G.-----------------------G----G---NQEME...........................- 1015
H1N.CM.97.YBF106 L-V---X-------D-I--------------------G.-----------------------G----GX--NQDME...........................- 1015
H1P.CM.06.U14788 L-----Q-------D-I-----T-------------KG.--------------N------------DT-R-SESLEQSG........................- 1008
H1P.FR.06.RBF168 L-------------D-I-----T-------------KG.---------------------------DI-R-SESLE...........................- 1004
CPZ.CD.90.ANT L---Q---H-----D-V-----Q-----------K-QE.E------------KE-R-KIEDR-DL-G--N--...............................- 1004
CPZ.CD.06.BF1167 F-L-----------D-V-----R-----------KEGE.E------------K-----V--AGG--D--N--...............................- 1007
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 L-V-----------D-I-----R-----------K-KE.EV---------------------GSM--G---SQNLE...........................- 1015
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 L-V-----------E-T--------------------G.-----------------------G----G---SQDME...........................- 1014
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 S-V-K---------E-I----------------L--KE.-------------------VE-N--L-D----S...............................- 1012
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 L---Q--------KD-I-------------------QD.E---------------------A-S-------S...............................- 1003
CPZ.CM.98.CAM3 L-V-----------D-I-----R-----------KERE.EV--I-------------------SM-GG---SQGLE...........................- 1013
CPZ.CM.98.CAM5 L-V-----------D-I-----R-----------KE-E.EV---------------------GSM-G--N--QNLE...........................- 1009
CPZ.GA.88.GAB1 L-V-K---------D-I-----T-------------QG.EL----------------------------N--...............................- 1002
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 L---K---------D-I-----S--------------G.-------------KH----V-----L-GG---NQNME...........................- 1011
CPZ.TZ.00.TAN1 L-V---------A-D-I-----R-----------KEGE.-------------KE-------AGGMDD--N-T...............................- 1000
CPZ.TZ.01.TAN2 L-V---------A-D-I-----R-----------KEGE.-------------KE-------AGSMDD--N-T...............................- 1001
CPZ.TZ.09.UG38 L-----------G-D-V-----R-----------KEGE.---------V---K-------SAGSMDD--N-AQNME...........................- 999
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 L-V---------A-D-I-----R-----------KEGE.-------------KE-------AGS-DD--N-A...............................- 999
CPZ.US.85.US_Marilyn L-V-----------D-I-----------------KE-E.EV-----------K--------A-SM-G----S...............................- 1006

Pol end
p31 Integrase end

MAC.US.x.239 S-FK-------EG-DQ-----GE---------ILKVGT.-------------K---GGKEV-SSSHMEDTGEAREVA..........................- 1020
SMM.CI.79.SIVsmCI2 S-FK-------EG-DQ------N---------I-KVGT.----I--------K---GGKELGNSPYLENP-EDGKMAQPD.......................- 1028
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 S-FK-------EG-DQ-----GE---------ILKVGT.-------------K---GGKEV-SGSHLEDTREIREMA..........................- 1010
SMM.SL.92.SIVsmSL92A S-FKK------EG-DQ-----GE---------I-KVG-.----I--------K---GGKEM-SSADMENTTQVRETAQLSEISKV..................- 1023
STM.US.89.STM_37_16 S-FK-------EG-DQ-----GE---------IVKVGT.-------------K---GGKEV-SGSHLEDTREAGEVA..........................- 1016
H2A.DE.x.BEN SNFK--Q----EG-DQ-----GE---------IVKVGT.-----------------GRQEL-SSPHLEGAREDGEMACPCQVPEIQNKRPRGGALCSPPQGGMG 1059
H2A.PT.x.ALI L-FK--P----EG-DQ-----GE-----D---IVKVGT.-----------------GRQEL-SGPHLEGAREDGEVA..........................- 1033
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST S-L------F-EG-DQ-----GE-----D---IVKVGA.---II--------K---GRQEM-SGSNLEGAREDGEVA..........................- 1033
H2B.CI.x.EHO L-F--------EG-DQ-----GD---------I-KVGT.E---I---------N--GGKEL-CSADVEDTMQAREVAQSN.......................- 1036
H2B.GH.86.D205_ALT L-F---Q----EG-DQ-----GE---------I-KVGT.E-------------H--GGKGL-CSADMEDTRQAREMAQSD.......................- 1035
H2G.CI.92.Abt96 S-FK-------EG-DQ-----GE---------I-KVGT.E------------K---GGKEV-SSTNMEDTRQTGEVA..........................- 1016
H2U.FR.96.12034 S-FK-------EG-DQ------D---------L-KVGT.----I------------GGKEL-SSSNLEGA-KVREMALPDQTPEYNTKELQKVCYVPHHKVGWA 1055
GOR.CM.04.SIVgorCP684con L-------------D-I-----T-------------KG.---------------------------DT-G-SESLEQSS........................- 1003
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con L-------------D-I-----T-------------KG.---------------------------DT-G-SESLEQSS........................- 1003
VER.DE.x.AGM3 Q--L-------EG-D-V----GQ-I---------KGGV.EL-EY--------K--EPRKRMG-ESNLEGAGGADN............................- 1023
VER.KE.x.9063 Q--L-------EG-D-V-----Q-I---------KEGE.EL-I---------K--EPRKRMG-EGNMEGLRGPDNQMARNSQ.................ILDD- 1034
VER.KE.x.AGM155 Q--L-------EG-D-V-----R-I--------LKEGE.EL-----------K--EPRKTLG-ETHLEGAGGSDHQMAG.DS.....................- 1032
VER.KE.x.TYO1_patent Q--L-------EG-D-V-----Q-I--------LK.DGS-L-----------K--EPKQRVGNEGDVEGTRGSDN............................- 1026
SAB.SN.x.SAB1 S----------EG-D-V-------I----------EQG.EL-TI--------K----..-L-SQAPLEGNGRTAGEVD.........................- 1040
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 Q--L--K----EG-D-V-----R-I---------KEGE.-------------K---ERKTM-SEGSMEGVREANKQMEGDSDLQDQE................- 1041
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 Q--S--K----EG-E-V-----T-----------KEGE.EL-----------KE--ERKTVG-KTNMEG..................................- 1020
DRL.x.x.FAO L----------EG-DQ------E-V---------KEGT.-L--I--------K----NVDSHTNME-....................................- 1013
MND-2.GA.x.M14 S----------EG-EQ------E-I---------KEGT.-L----------------TVDSNPHMED--ETA...............................- 1017
MND-2.CM.98.CM16 Q----------EG-DQQ-----E-I---------KEGT.-L----------------TVDS-PN-EA....................................- 1011
MND-2.x.x.5440 S-----Q----EG-DQQ-----E-I---------KEGV.-L-----------K----TVDSNPHMGR....................................- 1012
MNE.US.x.MNE027 S-FK-------EG-DQ-----GE---------ILKVGT.-------------K---GGKEV-SSSHMEDTGEAREVA..........................- 1016
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 S--------F-EG-DQQ-----T-I-----------GQ.-L-------C--VK---RKNVDSETNMEGGQ-EN..............................- 1018
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 S--------F-EG-DQQ-----T-I-----------GQ.-L-------C---K---RKDVDSETSMEGRQ-KD..............................- 1024
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 S----------EG-DQ--R-----I----------EETG-L-----------KE--RKDVDSEANLAGRQ-EN..............................- 1019
RCM.NG.x.NG411 S--------F-EG-DQQ-------I-E---------QE.-L-------C---K---RKEVDRETNMEGRQ-ES..............................- 1023
SYK.KE.x.KE51 Q-FS--K----HGT.SD-Q---S------------TPDQQVIA---------SSD-ERVDSGTHLEITSKSN...............................- 1041
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM P-FS-------QGK.NE-----R----------V-TEEG--FA---------T-H-ER-DSGSH-ENDPKT-...............................- 1037
LST.CD.88.SIVlhoest447 S--LK-K----QG-D-Q-----Q----------VKEGD.T-FS-------LVK---EGPKDSEGGLHNN..................................- 1020
SUN.GA.98.L14 S--LK-K----EG-D-Q-----------------KQGE.N-L--------LVK---GESSSVEM-G.....................................- 1017
MND-1.GA.x.MNDGB1 S-NL--K--F-EG-DQ-----GI----------LKYQE.E--I-----C---K---E.SGKNSQ-NLESV.................................- 1010
LST.CD.88.SIVlhoest485 S--LK-K----QG-D-Q-----QI---------VKEGD.T-FS-------LVK---EGPKDSEGSLDNN..................................- 1020
LST.CD.88.SIVlhoest524 S--LK-K----QG-D-Q-R---Q----------VKEGE.N-FSI------LVK---EGPKDSQSSMDN-..................................- 1021
LST.KE.x.lho7 S--LK-K----QG-D-Q-----Q----------VKEGE.N-FS-------LVK---EGPKDSESSLDNN..................................- 1020
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 S-FSG-K----EGAD-S-----T-----------KLDTG-L---------V-K----DVGSKIDPQDTHE.................................- 1011
DEB.CM.99.CM40 S-LLG-K----EGAD-T-----T----------CKTEVG-----------V-KE---D-DSKVNTQNSNE.................................- 1008
DEB.CM.99.CM5 S-LLGYK----EGAD-T-----T----------CKTEVG-----------V-K----GVDSKTDTQNPSE.................................- 1008
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 P-FS--K----EGA--Q-Q---E-----------KTQAG--FP---------KP-NAE.SRKGEQNKGM-SETDI............................- 1032
GSN.CM.99.CN166 S-F-K------QGA----Q---V----------V-TQAGE-IT---------KP--EAKTE-VGG-THTNN-...............................- 1016
GSN.CM.99.CN71 S-F-K------QGA--H-Q---V----------V-TQAGE-IT---------KP--EAK-E-VGS-AHTSN-REEGRMAD.......................- 1017
MON.CM.99.L1_99CML1 --FSK----F-TGAD-Q-----R-----------KTEEG--LT---------KP--TTENVGGDTNQYNLRKQDGLAN.........................- 1018
MON.NG.x.NG1 --FSK----F-TGAD-S-----H--------L--KTDQGEVIT----------P--SKEDVGSKPSAH-IREVDGMAD.........................- 1021
MUS-1.CM.01.CM1239 S-F--------TGSD-S-----A----------VKTEQGQVIT---------KP--AKENVGSKSNTGDHRKEDGLDN.........................- 1012
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 Y-F--------TGSD-S-----V---R-------KTD-GEVIT---------KP--AKEDVGSKSDTGDLRKEDRLDN.........................- 1012
MUS-2.CM.01.CM1246 --FSK------RGA--Y-LR--R--------L--KTKEGE-VT---------K---TRQNV-SEPD-VHVRKEDGLAD.........................- 1017
MUS-2.CM.01.CM2500 ..FSK------RGA--S-Q---Q--------I--KTDQGE-IT---------K---TKENV-SDPNPVY-RKEDGLAD.........................- 1014
TAL.CM.00.266 QNFSD-K----KGA----Q---H-I--------LRTDEGEVIT---------KP--QALGNKIDLE-SKEQ-AEMGRDN........................- 1020
TAL.CM.01.8023 HNFSD-K----KGA----Q---H-V--------LRTDEGEVIT---------KP--QA-GNKTDLEGSKEQ-AEMGRDN........................- 1021
OLC.CI.97.97CI12 F-KFSGYRV-YKNKEGQ-C---E---------LLKEGD.KYFS--L-----VKP--VDSSANV........................................- 995
WRC.CI.97.97CI14 L-FK--Q----TGA-QQ-Q--G--P------L--ETPE.G-IT-------L-KVWNGEGMDRSSSDKN...................................- 1023
WRC.CI.98.98CI04 L-FK--Q----TGA-QQ-Q--G---------L-VETPE.G-IT--K------KVWNGEGMDRSSSNKD...................................- 1022
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 F-FK--Q----TGASQQ-Q--G--V------L-V-TPEG-LLT---------KTWDGKGMDSSTTN.....................................- 1013
COL.CM.x.CGU1 Q-FK--KA-WKEH.TGE-Q--GE-V---------RNSQGTLF-K----V--T-LQYGEDV-SENLL-NGQKEAETVKGMD.......................- 991
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H1B.FR.83.HXB2 MENRWQVMIVW...............QVDRMRIRTWKSLVKHHMYV..SGKARGWFYRHHYESPHPRISSEVHIPLG......DARLVITTYWGLHT.GERDWH.........................................LGQGVS..IEWRKKRYSTQVDPELA 103
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------...............-----K----N---------..-K--Q----------R-S-V---------......E----VR-------.--K---.........................................--H---..----L---------D-- 103
H1C.ET.86.ETH2220 -------L---...............-----K----N-------HI..-RR-N--V-----D-R--KV---------......E---I-K-----Q-.------.........................................--H---..----LRS-N-----G-- 103
H1D.CD.84.84ZR085 -----------...............-------N-------Y--HI..-K--K--------D----K----------......-----V--------.---E--.........................................------..-----R--------G-- 103
H1F1.BE.93.VI850 ------L----...............-------N-------Y----..-K--K--S----FQ-R---V--------E......EVK----------P.---E--.........................................------..----QGK-R--I--G-- 103
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----------...............----------H---------..-K--------P--A-R---V---------......--T--V--------.--K--Q.........................................--H---..----QR--R---E-D-- 103
H1H.CF.90.056 -----------...............-------N-------Y--HI..-R----------F--T-------------......E-----------N-.---E--.........................................------..----L-------E-G-- 103
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----------...............-------N-------Y--N-..-K---K-L-----D-N--K----------......E-I---------Q-.------.........................................------..----QR--R-----G-- 103
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----------...............-------N-------Y--HI..-K--NR-Y-------R--K----------......--E--V------L-.------.........................................------..----L---R---E-D-- 103
H1O.BE.87.ANT70 -------L---...............----QKVKA-N----Y-K-R..-R-TEN-W-------RN--V--S-Y--V-......V-HV-V------MP.----E-.........................................--H---..----Y-K-K--I---T- 103
H1O.CM.91.MVP5180 -------L---...............-I--QKVKA-N----Y-K-M..-K--AN-R-------RN-KV--A-Y--VA......E-DI-V------MP.---EE-.........................................--H---..---QY-E-K--I---T- 103
H1O.CM.94.BCF06 -------L---...............----Q-VKA-N------K-M..-K--NK-Q------CRN-KV--V-Y--VA......E-DIMV------MP.---EE-.........................................--H---..---QY-K-R--I---T- 103
H1O.CM.96.96CMA102 -------L-X-...............---XQKVKX-N----Y-K-R..-R--KD-Y-------RN--V--G-Y--V-......L-CX-V------MP.---EEQ.........................................--H---..---QY-K-R--I---T- 103
H1O.CM.98.98CMA104 -------L---...............----QKVKV-N----Y-K-R..-R--KD-Y-----X-RN--V--G-Y--V-......Q-CI-V------MP.---EDQ.........................................--H---..---QY-K-R--I---T- 103
H1O.CM.99.99CMU4122 -------L---...............---XQKVK--N----Y-KHR..-R-TKE-H-K--F-FRN--A--G-Y--V-......M-CV-V------MP.----E-.........................................--H---..---QY-N-T--I---T- 103
H1O.CM.x.pCMO2_3 -------L---...............----QKVK--N----Y-K-R..-R-TKD-H----FQ-RN--V--G-Y--VE......R-WI-V------MP.----E-.........................................--H---..---QY-N-A--I---T- 103
H1O.FR.92.VAU -------L---...............----QKVKA-N----Y-K-R..-R--TD-Y-K-----IN--V--R-Y--V-......P-CIMV------MP.---EEQ.........................................--H---..---QCRK-I--I---T- 103
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -------L---...............----Q-VK--N----Y-K-R..---T-D-Y----F--RN--V--G-Y--V-......GPWI-V------MP.----E-.........................................--H---..----Y-K-K--I---T- 103
H1O.US.99.99USTWLA -------L---...............----QKVK--NX---Y-K-R..-K--KD-Y------TRN-----G-Y--V-......G-MI-V------MP.----E-.........................................--H---..---EY-N-K--I---T- 103
H1O.US.x.I_2478B ---K---L---...............----QKVKV-N----Y-K-R..-R-TKD-Y------CRN-----S-Y--I-......P-FI-V------MP.----E-.........................................M-H---..---QY-K-A--I---T- 103
H1N.CM.02.DJO0131 --------V--...............----R--K--H---------..-R--E--Y------TN--K--------V-......L-----------T-.---S--.........................................--H---..---KLGK-K------M- 103
H1N.CM.95.YBF30 --------V--...............-----K--K-N---------..-K--K--Y------TH--K--------V-......Q----TV-----T-.--QS--.........................................--H---..----LRK-K------M- 103
H1N.CM.97.YBF106 --------V--...............---X-K----N---------..-K--K--Y------TK--KT---X---V-......X-X---V-----T-.--QP--.........................................--HX--..----QGK-K------M- 103
H1P.CM.06.U14788 -----------...............-IP-EKVKA-N----Y-K-R..-K-T-K--------TT------A-Y--V-......T-TIIV-X----MP.---EEQ.........................................--H-A-..V---QGK-T--I---T- 103
H1P.FR.06.RBF168 -----------...............-IS-EKVKA-N----Y-K-R..-K-TKN--------XV------G-Y--V-......A-II-V------MP.--KEEQ.........................................--H-X-..V---QGK-T--I---T- 103
CPZ.CD.06.BF1167 -------RV--...............-I------A-N------I-K..-KHCKE-K-----DID---KGG-----IT.....EK-K----I-----C.--KA--.........................................--H-A-..----QG--W-E----T- 104
CPZ.CD.90.ANT ........MI-...............-------NI--------IWE..TKVLKP-K------ND--KKGE------PT....L-KK--V-VF---QC.---P--.........................................--H---..----CGK-I------T- 97
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --------V--...............------VK--N----Y---R..TK---K---------SN--V---I----E......K-K--V------MP.--HE--.........................................--H---..----YGS-R--I---M- 103
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --------V--...............------V---N---------..-K------------TDN-K----I-----......E-K---V-----MP.---P--.........................................--H---..----QGI-R--I----- 103
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----K-----...............-I----VKA-N---------..-K-------------EN-KV---I---V-......--K---V-----MP.------.........................................--H---..----Q------I----- 103
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------Q---...............------VK--N----Y---R..-K--KN-------DGTN--MA-QIY--IN......Q-K-IV------MP.------.........................................--H--A..----ERG--------T- 103
CPZ.CM.98.CAM3 -----L-----...............------VKA-N----C---K..TK--KD---------S--KV---I---IE......K-K--V------MP.-QHA--.........................................--H---..----CGS--------M- 103
CPZ.CM.98.CAM5 --------V--...............-------K--N----T---R..TK--KK---------DN-KV--------D......T-K--V------T-.-QHA--.........................................--H---..----CGS-K------T- 103
CPZ.GA.88.GAB1 -----------...............-------K--N----Y-I-R..-K-----------DH-N-KVA--I---FR.....DYSK-IV----A-SP.---A--.........................................--H---..-Q--LGS-V-----FT- 104
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --S--------...............L---------N----F---K..-K-----------D--N-KV-------IR......--KI-VC---N-MP.--QP--.........................................--H---..----QRT-R--I--QT- 103
CPZ.TZ.00.TAN1 -------QV--...............MI----L---T------IFT..TKCCKD-K------TDT-KRAG-I----T.....ERSK--VLH----AC.---P--LGHG.....................................I-L......---QGK----I---T- 104
CPZ.TZ.01.TAN2 -------QV--...............MI----L---N------IFT..TRCC-E-K------TDV-KRAG-I---IT.....GK-KI-VLH----AC.---P--.........................................--H--G..L---QGK-C--L---T- 104
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------QV--...............MI----L---N------IFT..TKYCKE-K------TDV-KRAG-I----E.....GK--I-VLH----AC.---P--.........................................--H--G..----QG-----I---T- 104
CPZ.TZ.09.UG38 -------QV--...............MI----L---N------IFT..-KCCSS-K------TDI-KRAG-I---IN.....EK-KI-VLH----AC.---P--.........................................--H--G..L---QGK-V--L--AT- 104
CPZ.US.85.US_Marilyn -------L---...............------VKA-N----Y---R..-K--K----------TN--VN------ID......K-KI--I-----K-.--QA--.........................................--H---..----QGT-K--I---M- 103

Vif start
MAC.US.x.239 --EEKRWIA-P..............TWRIPE-LER-H--I-YLK-KT.KDLQKVCYVP-FKVGWAWWTC-R-IF--Q.....EGSH-EVQG--H-TP..-KG-LSTYA.....................................VRITWY......S-NFW-D-T-NY- 105
H2A.DE.x.BEN --EDRNWIV-P..............TWRVPG-MEK-HA---YLK-RT.KDLEEVRYVP--KVGWAWWTC-R-IF--Q.....GKSH-E-QA--N-TP..-KG-LSSHA.....................................VRLTWY......TEKFW-D-T-DC- 105
H2A.PT.x.ALI --EGKSWIV-P..............TWRVPG-MEK-H----YLK-RT.KDLEKVCYVP--KVGWAWWTC-R-IF--Q.....GRSH-E-QA--N-TP..-KG-LSSYA.....................................VRITWY......TEKFW-D-T-DC- 105
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST --EGKRWIA-P..............TWRVPG-MER-H--I-YLK-RT.GDLEKVCYVP--KVGWAWWTC-R-IF--K.....GESH-E-QA--N-TP..-KG-LSSYS.....................................VRLTWY......TEKFW-D-T-DC- 105
H2B.CI.x.EHO --EEKNWIA-P..............TWRIPC-LER-H--I-YLK-RT.KDLQQVSYVP--KVGWAWWTC-R-IF--K.....EG-H-EVQG--N-TP..--GFLSSYA.....................................VRLTWY......ERSFY-D-T-DV- 105
H2B.GH.86.D205_ALT --EEKDWIV-P..............TWRIPG-LER-H--I-YLK-RT.GELQQVSYVP--KVGWAWWTC-RIIF--N.....KG-W-EVQG--N-TP..--GFLSSYA.....................................VRLTWY......ERNFY-D-T-DV- 105
H2G.CI.92.Abt96 --EEKRWIA-P..............TWRIPG-LEK-H--I-FLKFKT.KDLQKAVYVP--KVGWAWWTC-R-IF--T.....KE-H-E-QG--N-TP..-KG-LSQYA.....................................VRLTWY......TRKFY-D-T--T- 105
H2U.FR.96.12034 --EEKNWIV-P..............#LEGAEKV-EMALPDQTPE-NT.KELQKVCYVP--KVGWAWWTC-R-IF--K.....KGSH-EVQA--N-TP..-KG-LSSYA.....................................VRLTWY......TRGFW-D-T-DC- 104
COL.CM.x.CGU1 --KM-A..VRI.................CYPMGK...R..........KP-PLREWIKKQFPECQYYYLGKTES-.E......WWTEGKIEFYLGSA..IKLSIIYLGTLTPDRYH.............................R-PP--..Y-LQIGKWE-DLSWQQ- 98
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --KM-V-RLTH...............KIPMNKLDR-C-AI-KGK-KT.KEL-PITWQH-FELRNSYFTQTRIIF-IT.....KEGKV-VELF-C-AP..-KG-LPGMA.....................................V-LSW......EQGNWQ-ELS---- 104
DEB.CM.99.CM40 --KT-I-RLTH...............KIPMNKLDR-C-AI-REK-KT.KELDTVQWIH-FELRNSYYTQTKIVF-IT.....KEGGV-VELL-C-TP..-KG-LPTMA.....................................VAIAW......ET-TWK-ELT-D-- 104
DEB.CM.99.CM5 --KE-I-RLTH...............KIPVNKLDK-C-AI-RGK-KT.KELQAIKWIH-YELRRAFYTQTKIVF-VT.....EEGKV-VEIF-S-AP..-KG-MPSMA.....................................V-ISW......EQTGWQ-ELT-D-- 104
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -Q-LGRENRTK.......EWIVRLTYKIGETKLEH-M-TL-SII-KT.NELKGTVIIP-FRITWEWYTMTKI----R......A-YMEVKL--H-TP..-KGYLSQVA.....................................ISIAY...VHLSTGW.A-E---VT- 113
DRL.x.x.FAO --KM-I-IPT-...............R-E-YMVER-N--C-Y-KHKG.EKYLER-H-AP-FQCSGWWTH-QWT--FK.....DKSKI-V-VL-N-TP..DKG-LSKYA.....................................ITIEH......IQEKFC-LI--TT- 104
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----------...............-IP-E-VKA-N----Y-K-RT.KQ.-KQ--------AIN--V--G-Y--V-......P-EIIV------MP.--KEEQ.........................................--N--G..----QGK-I--L---T- 103
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----------...............-IP-E-VKA-N----Y-K-RT.KQ.-KQ--------AVN--V--G-Y--V-......P-EIIV------MP.--KEEQ.........................................--H--G..----QGK-I--L---T- 103
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -D.....SEGS.............#WR-SERQ-SR-RGI-TYKIRNK.Q..LPWEYRH-WQVQWQFWTY-QFI---S.....K-DYIEVNI-HN-TP..--G-LSSHG.....................................V-LSYY....HQ-G.-K-E---GT- 99
GSN.CM.99.CN166 --RQR-K-W-V.............QPIQIMTERKVDWL-RATKHHIW.---TPFVYVH-YQLQHQRFTQNKIRLAMD.TRKVGEEVEATYIEITILWDTTSHGPASLSRSTYYQQAVIIEWVYN.....................RSKLGA..R-GDIIW---NLT-GV- 132
GSN.CM.99.CN71 --RQR-K-W-V.............QPIQVMTERKVEWLIRATKHHIW.---TPFVYIH-YQLQHQRFTQNKIRLA-D.TRQVGEEVEATYIEITILWDTTSHGPASLSRSTYYQQAVTIEWVYN.....................RSKLGA..R-TDITW---NLT-DV- 132
LST.CD.88.SIVlhoest447 --RDQRIVR-A.................YITTRSLVEKFLDIRRAHK.ETQNDWVSLHGTGVGWEFYTYNNIV---E......TGT--VRC-AH-AA..G-G-ISQWA.....................................VSIEW......IYGN-Q-EI--I-- 101
LST.CD.88.SIVlhoest485 --RDQRIVR-A.................WITTRNLIEKFLDIRRAHK.ETQVDWVSLHGTGVGWEFYTYNKIV---E......IGT--VRC-AH-AA..G-G-ISQWA.....................................VSIEW......IYGN-Q-EI--I-- 101
LST.CD.88.SIVlhoest524 --RDQRIVR-A.................WITNRSLVEKFLDIKRNHS.ES-NDWVSLHGTGVGWEFYTYNKLL---D......TGT--VRI-AH-AA..G-G-ISQWA.....................................VSIEW......IYGN-Q-E---I-- 101
LST.KE.x.lho7 --RDQRIVR-A.................WITTRSLIEKFLDIVRLNT.EA-ENWVGLHGTGVGWEFYTYHKLV---E......SGT--VRI-AH-AA..G-G-ISQWA.....................................VSIEW......VYRD-Q-EI--I-- 101
MND-1.GA.x.MNDGB1 --RVERIVRLTW...........KVSSQRIEKWHWLVRRQMAWATAN.NEEGCW-L-P-FMAYNEWYTC-K-V-IINR.....-I--IVRS--H-QI..-VGCLSTYA.....................................VSIEAVVRPPPFE-EWC-EIT--V- 114
MND-2.CM.98.CM16 --KQ-I-IPT-...............KL--HAVER-N----Y-K-KG.EKHLDK-DLKA-FQCSGWWTH-QKY---E.....E-EQII--IL-N-TP..-KG-LSTYA.....................................MTIEY......KFTN-Y-HI--QT- 104
MND-2.GA.x.M14 --KQ-I-IPT-...............RI--RQLEK-N----Y-K-KE.EKHLDK-ELF--FQCSGWWTH-QKI--FK.....DGSKII--AL-N-TP..-KG-LSQYA.....................................ITAEY......N-GD-Y-HI--VT- 104
MND-2.x.x.5440 --KQ-IAIPT-.............EDRQ-VKLRD.-N-I--Y-K-KG.EKHLEN-QLYP-FQCSGWWTH-QKK--FK.....DGSKII--VL-N-TP..-KG-LSQYA.....................................FTVEY......Q-EN-F-YI--VT- 105
MNE.US.x.MNE027 --EEKRWIA-P.............TWRIPER.LER-H--I-YLK-KT.KDLQKVCYVP--KVGWAWWTC-R-IF--Q.....EESQ-EVQG--N-TP..--G-LSTYA.....................................VRITWY......SRNFW-D-T-DY- 105
MON.CM.99.L1_99CML1 -AP-KMWVVTP...............TNIISESKMDWLIRCTKWHIL.T-S-PFVYVH-YQLHNQRFSQNKIKL--DLGITQEGESWATYLEITIYWDLTNVGPSALSPTVYNKQAYTIEWVYWMQKVER.VP.LDPVW......NPNPRD..R-V.RTW-A-HLT-D-- 143
MON.NG.x.NG1 -AP-KMWVVSP...............VHI-SERWMEWLIRATKYNIY.T--VPFVYVH-YQLTHQRFSQCKIKL--EMGITQXXEQWATYXEITILWDXTNVGPASLSPSVKWKQAYIIEWVYWRQPRVPQQEGVVDRVWF...PSPRRPD..R-IDRVW-A-YLT-DV- 149
MUS-1.CM.01.CM1239 -AP-KMWVVSP...............IQETTERKMDWIIRATKHHIF.---TPFVYVH-YQVQHQRFSQNKIKLA-TQNTLESGETE-TFIEITVLWDVTNVGPASLSKSTYWKQSYILEWVYM.....................RKGPRD..R-RDYVW-H-YLT--I- 131
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -AP-KMWVVSP...............IQETSERKIDWIIRATKY-IL.--R-AFTYVH-YQLYHQRFSQ-KIR---TQNTRESG-VESTYIELTVLWDVTNVGPASCSKSTWWKQSFILEWVYL.....................RRHPQD..R-QDYIW---YLS-T-- 131
MUS-2.CM.01.CM1246 -APGKMWIVSP...............IQYMSERKMDWLIRCTKH-IF.----PFTYVH-YQLQHQRFTQNKIK---SINRIEGGPTETTYIEITILLDVTNVGPASLSRSTYWQQSYILKWRYI.....................RAAPQN..R-IDMVH-E-FL---VT 131
MUS-2.CM.01.CM2500 -AQ-KMWIVTP...............IQFMTER-MDWLIRCTKHHIL.----PFSYIH-YQVQHQRFTQNQIK---T..IKKREEDK-ES--IQITI..LW-VTNVGPASLSKS.TYWQQSYILEWVYV................RAAPQD..R-VDMVW---YL----- 131
OLC.CI.97.97CI12 --WIAVP-YRL..................NNGQVEHVKFMAKLA-K..FWGYHWIWQNCYKYPREWWTHGKIY--VP......GGEIE--L--HIRH..GKGLQNSGGV....................................NFKYIV......GISWM.YLT--YV 99
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -AEKMWIVRPI..............WR---RK-EQ-H----Y-Q-KGKKEAKEWEYVP-FKVPWGWWSH--I-V---.....KNTKVK-----N-TA..-KG-LSTYG.....................................V-IAYI..DNTCDPC-F-DI--I-- 110
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -AEKMWIVRPV..............WR---RK-EQ-H----Y---KGKKEAREWEYVP-FKVPWGWWSH--------.....NNTKIKV----N-T-..-KG-LGTYG.....................................AALAYI..DQKCDPP-F-DI--IV- 110
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -AEKMWIVRPI..............WR---RK-EQ-H----Y-Q-KGKKAAKEWEYVP-FKVPWGWWSH-------E.....EGSK-K-----N-TV..-KG-LGTYG.....................................V-IL......-I-GD-V-D-F-WT- 106
RCM.NG.x.NG411 -AEKRWIERPI..............WK---RKVEQ-H----Y-Q-KGKKEAKDWEYVP-FKVPWGWWSR--------.....NNTKIKV----S-TI..-KG-LGTYG.....................................V-IAYI..DNRCDPC-F-DI--TV- 110
SAB.SN.x.SAB1 --..KHWIVRP.............LWK-TGGQQER-T----Y--H-S.KQCVHWRYTP-TKIRWNWYSYQ-WV---K.....DG-LIKV-N--H-TP..-KG-LETYA.....................................T-I-Y......S-GEWF-EL--WT- 104
SMM.CI.79.SIVsmCI2 --EEKSWVT-P..............TWRIPR-MER-H--I--LKFNT.KELQKVCYVP-NKVGWAWWTC-R-IF--E.....KESH-EVQG--N-TP..-KG-LSSYA.....................................VRITWY......SRNFW-D-T-DV- 105
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 --EEKRWIV-P..............TWKIPG-LER-H--I--LK-NT.KELNKACYVP--KVGWAWWTC-R-IF--Q.....GE-Y-EVQG--N-TP..-KG-LSTYA.....................................VRLTWY......SRNFW-D-T-DY- 105
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --EEKRWIA-P..............TWKIPH-LERRH----YLK-KT.EDLKKVVYVP--KVGWAWWTC-R-IF--E.....KE-H-EVQG--N-TP..-KG-LSCYA.....................................VRLTWY......TRNFW-D-T-D-- 105
STM.US.89.STM_37_16 --EEKRWIV-P..............TWRIPG-LER-H--I--LK-NT.KELSKACYVP--KVGWAWWTC-R-IF--Q.....GE-H-EVQG--N-TP..-KG-LSEYA.....................................VRITWY......TRNFWSD-T-DC- 105
SUN.GA.98.L14 --ENPPQWRW-DEREWEDRRQYKIVRI-WLIDRIAVEKFLDLRRMHR.ET-DDWVSMYGTGTGWEWYTYNKII--VT......YGTV-VRI-GH-TP..AKGLINQWG.....................................CSMEW......IYNS-Q-EI--LV- 118
SYK.KE.x.KE51 --KE-I-VLT-...............KLHPNQ-DKMQHIL-V-K-KS.KQLEKATYKH-YQITWEWWTRAQWE--V-......QGV-I-KF-HN-TP..-KGLLRTEG.....................................V-LIWA...HPSGW..--E-T-QT- 104
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --KE-I-VPT-...............RMTPRQ-DRLQHII-T-K-KS.KELEKATYKH-YQIEWQWYTYCQWT--V-......-GTIW--F-HN-AP..--G-LHMQG.....................................IRIQYQ...WNQWN...-DLT-AV- 103
TAL.CM.00.266 -DKL-VTRLT-................KVPRNRMQRWVGTIRFHIHKTKYLQKLIWVH-FQLRHASYTQAKWIL--E.EKDTRVEY-T--Q--C-AP..DHGYTSDWD.................................TISIEWSVSD..-VRDE-V-A-E-T-NV- 116
TAL.CM.01.8023 -DKL-VTRLT-................KVPRNRMQRWVGTIRYHMYKTKYLQKLIWVH-FQLRMASFTQAKWIL--E.EKENRVEYIT--Q--C-AP..DKGYTSDWD.................................TISIEWSVSD..VTLDA-V---ELT--V- 116
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --REKLWVTRL.............TWR-SGEH-DK--GI--Y--RNR.L..QDWTYLM-YQCGWAWYTC-RFL----.....GEGKI-VDC--H-TP..-QG-LSTYA.....................................VAISF....-NWQNT-K-E-T-DV- 106
VER.DE.x.AGM3 -NQEKEWVMRV.............TWK-PEEL-TK-QGI-RYW-RTR.K..LDWKYRM-YQITWAWYTM-RYE----.....QHGSIHVDL--H-TP..-KG-LSTYA.....................................E-IQYL...SN-DPW-R-EL--AT- 107
VER.KE.x.9063 -NQEKEWVMRV.............TWK-SGDL-TK-QGI--YW-TKR.N..LKWQYMM-YQINWAWYTMCRYI--I-.....LEGEIQ-DC--H-TP..--G-LSTYA.....................................I-IQYL...GAVG.NFR-EL--AT- 106
VER.KE.x.AGM155 -SQEKHWVMRL.............TWK-QEEV-TK-QGI-RYW-NKR.N..LKWEYKM-YQITWAWYTM-RYV---P.....GSGEIHVDI--H-AP..KQG-LSTYA.....................................V-IQYV...SLVNDK-R-EL--NT- 107
VER.KE.x.TYO1_patent -NPNKEWVMRV.............TWK-PGDL-TK-QGI-RYW-RQR.N..LKWNY-M-YQITWAWYTM-RYV--I-.....KHGEICVDL--H-TP..-QG-LSTYA.....................................V-IQYV...SNLESK-R-EL--AT- 107
WRC.CI.97.97CI14 --KE-IGVPLI.................RISKGKFRRWTYYIANLI..KAGQANFLWGSWHAAAECFTRHI-K--IQ.....GHWEMQ-RC--N-SP..-KG-MDTMGF....................................NIRM-Y......EN-WE-FIM-SE- 102
WRC.CI.98.98CI04 --KE-IGVPLI.................KISKG-FKRWAYWIAHLM..QN-KASFLWGTWHTQAECFTRYLLR---Q.....GHWE-Q-RC--N-AP..-KG-LDTMGF....................................NIRM-Y......EN-WE-FIM-SE- 102
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --KE-IAVPLI.................KISKG-FRRWSYWIAELI..QE-QARFLFGSWHVHAECFTRHI-R---Q.....GHWEMQ-RC--N-AP..-IG-IDTLGF....................................NIRM-W......ENKWE-FITVK-- 102
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H1B.FR.83.HXB2 DQLIHLYYFDCFSDSA.IRKALLGHI..VSPRCEYQAGHNK........VGSLQYLALAALIT.....PKKIKPPLPSVTKLTEDRWNKPQKT..................................KGHRGSHTMN..GH..................* 192
H1A1.UG.85.U455_U455A -H----H------E--.--R-I--Q-..-R-----------........---------K--V-.....-TRA-------K-------------..................................R-----R-L-..R-..................- 193
H1C.ET.86.ETH2220 -H---MH-----AE--.----I--YR..-----D-------........---------T---K.....---A-------S--V--K-------..................................R-R--N----..--..................- 193
H1D.CD.84.84ZR085 -----M------A---.----I----..-------------........---------T---A.....---R-------K----------RQ-..................................--R-------..--..................- 193
H1F1.BE.93.VI850 -----I-------E--.----I---R..I----N-------........---------T---A.....-E-T-------Q--V--------E-..................................R---------..--..................- 193
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -H----H---------.----I--Q-..------------Q........---------KV-V-.....S-RSR-------E-A----------..................................R---ENP---..--..................- 193
H1H.CF.90.056 -----MH------E--.----I--RV..-R---N-P---KQ........--T------T--VA.....-----------R--V----------..................................R---------..--..................- 193
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----MC---------.----I--Q-..-----D-------........---------T---R.....--RR-------Q--V----------..................................T---E-----..--..................- 193
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----I-------E--.V---I---R..------C------........---------T--VA.....-RRP---V---K--V----------..................................R-----Q---..--..................- 193
H1O.BE.87.ANT70 -RM---H--T--TA--.V---I--QR..-LTK---PT--SQ........--T--L---R-VVK.....ARSR-------Q---------HLRI..................................RDQLK-PS--..--..................- 193
H1O.CM.91.MVP5180 -RM---H--T--TE--.----I--QR..-LTK---L---SQ........--T--F---K-VVK.....V-RN-------QR---------W-I..................................RDQL---S--..--..................- 193
H1O.CM.94.BCF06 -RM---H--N--TE--.--R-I--QR..-LT----S---SQ........--T--F---K--VK.....V-RN-------Q----N-------I..................................R-QL---S--..E-..................- 193
H1O.CM.96.96CMA102 -RI------T--TE--.----I--QR..-LTK---PE--S-........--T--L---R-VVK.....A-RN-------Q--------RHL-I..................................RD-LE--S--..--..................- 193
H1O.CM.98.98CMA104 -RM------T--TE--.----T--QR..-LTK-D-PE--S-........--T--L---RVVVK.....T-RN-------Q--------RHL-I..................................RDQLE--S--..--..................- 193
H1O.CM.99.99CMU4122 -RI--QH--T--TE--.----II-QR..IXTK---S---SQ........--T--L---RVVVK.....E-RN-------Q---------HLRI..................................MDQL-N-S--..--..................- 193
H1O.CM.x.pCMO2_3 -RI--QH--T--T---.----I--QR..-LTK---S---SQ........--T--L---RVVVK.....E-RN-------Q--------RHL-I..................................RD-L-N-L--..R-..................- 193
H1O.FR.92.VAU -K----H--T--TE--.--R-T--QR..-L-Q---PE--SQ........--T--L---R-VVK.....A-RNR------Q--------RHLRI..................................-DQP--QL-H..--..................- 193
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -RM--I---A--TE--.----I--QR..-LT----P---SQ........--T--L---RVVVK.....E-RN-------Q-------SRHLRI..................................RDQLE--S--..--..................- 193
H1O.US.99.99USTWLA -RM---H--T--T---.----C--QK..-LT---FHK--SQ........--T--L---RVVVG.....E-TSR--V---Q---G----RC--I..................................-DQLE--S--..-QYSS...............- 196
H1O.US.x.I_2478B -RM---H--T--TE--.----I--QR..-LTK---P---SQ........--T--L---R-VVR.....E-RH-------Q----N-------I..................................R-QLE--S--..--..................- 193
H1N.CM.02.DJO0131 -K-------N--TA--.--Q-V--RP..-F-----P----Q........--T--H---T-WVG.....V--R-----------------H---..................................Q----NPI--..--..................- 193
H1N.CM.95.YBF30 -K----H-----TA--.--Q-V--RP..-L-----P---KQ........--T------T-WVG.....A--R----------------EH--M..................................Q----NPI--..--..................- 193
H1N.CM.97.YBF106 -K---C---N--TA--.--Q-V--RP..-L---X-P---XQ........--T-----XT-XVG.....V--RR---------------ER---..................................Q----NPI--..-P..................- 193
H1P.CM.06.U14788 -R----H--Q------.V-R-I--DR..-LXX---S---SQ........---------KVVVG.....KVXR-------QI--Q-I-SN--R-..................................--XQE--S-S..-CYKP...............- 196
H1P.FR.06.RBF168 -R----H--Q------.V-R-I--DR..-LNK---S---SQ........-----F---KVVVG.....KV-R-------QI--K-I-S---R-..................................--RQE--L-S..-CYKP...............- 196
CPZ.CD.06.BF1167 --I--SR--P--TER-.--Q-I--EK..ILQH-HFPT--S-........-----F--FKKVLE..QNKQ-PHR-------V-A--------RI..................................-A-QENRGI-..-.Y.................- 197
CPZ.CD.90.ANT --M--Q---P----Q-.V-Q-I--ER..ILTY-H-KK--SQ........--T-----FCKILE.FRGY--GPRRQF--LSI---------RRM..................................R---ENQ.........................- 186
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -R----H-----AA--.----V--TQ..-V-K---P---QQ........---------K-WVG.....VE-KR------A--A------H--I..................................RDQQE-----..--..................- 193
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -K----------TA--.--Q-V--RP..-I-K---P---KQ........---------I-WVG.....VQ-RR---------------RH--I..................................-D------T-..-L..................- 193
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -H----H-----AE--.----I--Q-..------FP---T-........--T-----IS--LK.....R-PK-------S--A-------R--..................................---KE-----..--..................- 193
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -R----H-----TAT-.--N-I-EKA..-L-K--FPE--S-........------W--KQ-VK.....T--NR------A--A--------R-..................................RD-QE-PMSS..-C..................- 193
CPZ.CM.98.CAM3 -K----Q-----AA--.----V--KQ..-Y-K---P---QQ........---------R-WVR.....VG-K----------------RH--I..................................RV-QE-----..--..................- 193
CPZ.CM.98.CAM5 -R----H-----AA--.----V--KQ..-Y-K---PT--QQ........X--------R-WVG.....VQ-KT-----IX--A------Y---..................................R--QEN----..X-..................- 193
CPZ.GA.88.GAB1 -R---SQ-----AET-.--R-I--QL..-A-----KE--RQ........-----F---K---S.....ERRHR------A---------H-R-..................................-V-QENL-R-..--..................- 194
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -R---C------AA--.V-R-I--E-..-TKV--FPR--PQ........-Q------IVQVVK.....T--K--------I-A----------..................................RDQQENL--S..--..................- 193
CPZ.TZ.00.TAN1 -----TR--T--AAG-.V-Q-I--ER..ILTF-HF-S--RQ........--T--F--FRKVVESQDKQ--GPRR---------------HRT-..................................T-R-EN--LS..-C..................- 199
CPZ.TZ.01.TAN2 -----TR--T--TAG-.V-Q-I--ER..ILTF-HF-T--RQ........--T--F--FKKXXEIQYKK-QGPRR---------------H-RI..................................T-PK-N-I--..-C..................- 199
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----TK--A--TAG-.V-Q-I--ER..ILTF-H--T--RQ........--T-----FLKVVEAQYKTA--PGR---A-V---------H--I..................................R----N-II-..-.Y.................- 199
CPZ.TZ.09.UG38 -----TK--A--TAG-.--Q-I--ER..ILTF-QFRS--RQ........--T-----FLKVVEIQYKTAPRHRR-----L--------RH---..................................---K-N--LS..-C..................- 199
CPZ.US.85.US_Marilyn -K----------TA--.----V--RP..-I-K---PT----........-----F---K--VG.....QS-RR----------------C---..................................--QPEN---S..--..................- 193

Vif end
MAC.US.x.239 -I-L-ST--P--TAGE.V-R-IR-EQ..LLSC-RFPRA-KYQ.......-P-------KVVSD....VRSQGEN-TWKQW.RRDN-RGLRMAKQNSRGDKQRGGK...................PPT--ANFPGLAKVL-I................LA- 215
H2A.DE.x.BEN -I---ST--S--TAGE.V-R-IR-EK..LLSC-N-PQA-KAQ.......-P-------VVVQQ...NDRPQR-GTARKQW.RRDHWRGLRVAREDHRSLKQGGSE...................PSAPRAHFPGVAKVLEI................LA- 216
H2A.PT.x.ALI -S---GT--S--TAGE.V-R-IR-EK..LLSC-N-PQA-KSQ.......-P---F---VVVQQ...NGKPQRNSTTRKQW.RRDY-RGLRVARQDSRGLKQRGGE...................SPAP-AHFPGVAKVLEI................LA- 216
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -S---ST--S--TAGE.V-R-IR-EK..LLSC-N-PQA-KYQ.......-P---F---VVVQQ...NGRPQRDNTTRKQW.RRNY-RGLRVARQDGRSHKQRGSE...................PPAPRAYFPGVAKVLEI................LA- 216
H2B.CI.x.EHO -R-L-GS--SS-TANE.V-R-IR-EK..ILSH-N-PSA-TGQ.......-P---F---RVVQE...GKDGSQGESTTRKQRRRNS-RGIRMARDNIRTSQQSSSQ...................SLAQ-TYFPGLAEVL-I................LA- 217
H2B.GH.86.D205_ALT ---L-GS--S---ANE.V-R-IR-EK..ILSY-N-PSA-EGQ.......-P---F---RVVQE...GKNGSQGESATRKQRRRNS-RSIRLARKNNNRAQQGSGQ...................PFAPRTYFPGLAEVL-I................LA- 217
H2G.CI.92.Abt96 ---L-GS-----TAGE.V-R-IR-EQ..ILSC-N-PTA-KRQ.......-P---F---QVVQK....GHGSKGESXTRKQRRGDN-RGIRMARKNSXRDQQDSSQ...................SFTQ-AYFPGLAKVL-I................LA- 216
H2U.FR.96.12034 ---L-GS--S--TAGE.V-R-IR-EQ..LLSC-NFPSA-RQQ.......-P---F---R--QD.....GRSKRENPTRKFRRRNC-RGFQLARKNCERYQQGSSA...................TSSQ-TYFPGLAKVLAI................LA- 214
COL.CM.x.CGU1 VGYM-IIRGK-VRIEEEA---IR-LP...WNP-DF-V--LG........-LK--E-C-L--RE.....KERTHQKMRVLK.............GTSHGCRTR.........................................................- 172
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 EH----R--P--TQQ-.V-Q-I--EK..LLTC-QQYHRGAGG....NG.PP----IC-RVA-K.....YG-ATALT-TNALVKASSNFQASA-IHDAGCKRRSHETLSKGRINWRLELLCRVTSRARVDR-TGLGSLSNRLHKEGPENDLATSGRRVLS- 251
DEB.CM.99.CM40 -H----R--P---QQ-.V-Q-IR-E-..LLQQ-QQYHRGPEG....KG.PP----I--RVAVK.....HG-VPTLT-TTFH-KNNTHD-ARVAAGHARSKRGSPKTFHQRRTIWSLESLCRLTRPTRLDG-T-MGCIG....................H- 231
DEB.CM.99.CM5 -H----R--P---QQ-.VTQ--K-EK..LLQQ-QQYHRGPEG....KG.PP-------RTAVK.....YG-VSTLT-TTFHIKNSTND-AST-TSHAGSKRGSFKTLHKRRVMGSLESLCRPSCPTRLDR-T-MGGVS....................N- 231
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -EI--KDH-S--TRQ-.V-Q--R-EV..-LST-ARKKA-YHPRTGPGREPP----IV-Q-A-R.....YG-VTTIT-TSISFKNG-NHSKAA-GSSMGYHRGGKKTLQQRRDHWNMGSLLVITSAPTLDR-T--GSRRHRFHKN......HAERNMEAL- 259
DRL.x.x.FAO -RI---E--P--T-Q-.--GV---YR..IQA.-YFPR--KGQ....VGSLQY-ALQ-HIKYLK...HGR-TVSGESS-GANGSRRGRVRRMA-EESLKNQPGGSIT.LPPRVPLPSLEHLHGA..................................LP- 218
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -RI------Q--TE--.V---IVXEK..LLCK-N-P---SQ........--T------R--VG.....RVRVR--F---Q--AA-T-SRS-QM..................................R---E--S--..--..................- 193
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -RI------Q--TE--.V---IV-EK..LLCK-N-P---SQ........--T------R--VG.....KVRVR--F---Q--AA-T-SRS-QM..................................R--KEN-ST-..--..................- 193
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -RM------N--T-R-.-QQ-IR-EK..YTW.-TFKE--KGQ.......-Q---L---V-YTN....GIR-RSKRTFTRMAGNLGSRQGAMGRMATRHAQGSKRRSQKALWNEHA.....NPSMELLCRGGK.........................ET- 214
GSN.CM.99.CN166 M-I--GK--P--QNED.--R-IR-EQ..ILGN--HPEA-LQ.....VGTPQT-EQ--FF-........YV-HYGKN-TQSSYALAQPKGAHNHGYRSKRSVGNKRGGRETLLKGRAPWN......................................LA- 238
GSN.CM.99.CN71 M-I--TR--P--QNED.V-R-IR-EQ..LLGY-DHPEA-PQ.....VGTPHT-ER--FF-........YVRYYGKN-TKSPS-L-QPKGAHNHGSCSKRHVGNKRRGRKTLLKGRAPWN......................................LA- 238
LST.CD.88.SIVlhoest447 N-M--CK--N---TRD.-----W-EK..IMAF-AMPT--K.......GC-L---F-C-RQ-QH.....VQNKAAKESRK-SRGLWATKGAMGSMASRHHGGNKRGGQTPFPRNNFGPSLRILCQQYRVRGESL-EIHY.....H.............SK- 228
LST.CD.88.SIVlhoest485 --M--CK--N---TRD.-----W-EK..IMAI-AMPT--K.......GC-L---F-C-RQ-QH.....VQSKAAKESRK-SRGLWTTKRAMGSMVSRHHGGNKGGGQTPFPRSHFGPSLGILCQQYRVRGGSL-EIHYH..................SK- 228
LST.CD.88.SIVlhoest524 --ML-VK----WVHRD.-VR-IR-EK..ILHS-KMPT--K.......GC-L-----C-RQ-QH.....VQTKTAAQ-RKAPRGLWSSKRAMGSMASRHNGGNQGRGKTPFPRSNFGPSLGILCQQYRVRRG-L-EIHHF..................S.- 227
LST.KE.x.lho7 --M--YK--N--IQRD.--R----ER..ITMC-Q.PL--K.......GC-L---FIC-RQ-QH.....VQAEAAKKSRE-TRGLWTTKGAMGSVVSRHHGGNKRGGKTPFPRSNVGPSLAILCRQYRVRRG-L-EIHHP..................SQ- 227
MND-1.GA.x.MNDGB1 -H----HFY---M---.VM--IR-EE..-LKV-RFP---K.....AQG.-L---F-C-RVIYG.....-EER*ASIRRSRTSQRAIQSVAS..RYYGGNKGRSKKALPSHYPKCSIRILCAKH..................................RE- 223
MND-2.CM.98.CM16 -RM--WK-LP--TEQ-.--Q----KR..LTV.-YFHW--K.......GK---------LSYTA.....YCNNGRRG-RDPRRSRRGGS-YLVGKISGENQSGGKIT.LPPRVPFPSLERMHRT..................................LA- 213
MND-2.GA.x.M14 -RM--WE--P--TAA-.V--V-Y-ER..IVA.-YSPW--K.......GQ--T--L---R-Y-K.....FCRNGRKSTRG-TGGRRSGTRTVAGKIIGTSEQRGSIT.LPPRVPFPSLEHLCRT..................................LA- 213
MND-2.x.x.5440 -RI--GE--P--T-Q-.-----F-ER..LVA.-YFPW--R.......GQ--T--F---Q-YLR.....GR-HGREGTRGARRSRRGRTGAMAGNVTGENQPGGPVT.LPPRVPFPSLEHMCRT..................................LA- 214
MNE.US.x.MNE027 -I-L-ST--P--TAGE.V-R-IR-EQ..LLSC-RFPRA-KNQ.....VPSLQYLA-RVVSYVR.....SQR.EN-TWKQWRRDNR-SLRMA-QNSRGDK..QRGSKPPTKGADFPGLAKVLGI..................................LA- 215
MON.CM.99.L1_99CML1 N-IV-TH--A--QQLD.V-R-IR-EK..LLGQ-QHL-T-YP....KVGTPLT-EK--FL-........LVR.YGAT-TKSSAPL-LPDGSHRKTGPTGRHLGAKRRSPKTLLKGRAPWHLGTGNGA...............................AC- 256
MON.NG.x.NG1 --I--TR--S--QA-D.V-R-IR-EA..XLGN-HHIQT-YN....KVGTPPT-EK--FL-........CF-.YGKCTTEPSS-L-LPRGSHRARRSAGRHMGPKRGGPXALLKGRAPWHLGS...................................GH- 258
MUS-1.CM.01.CM1239 MKI--THH-S--YSQD.-PRVIR-QP..PLGD--HPGA-T.....KVGPPPT--V---LT........L--.HGKSTTQPQTSMALQSG-NYHAAGPTGHVGPKRRGRKTLFQRRAPW.........................N.............LE- 236
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 MRI--TQ--S--YSQD.-PRVIR-QH..TLGD--HPDA-T.....KVGPPP---V---L-........L--.HGK-APQPPSALALQSG-NHHAPGTRSHVGSKRRGRKTLFQRRAPW.........................N.............LE- 236
MUS-2.CM.01.CM1246 M-I--TH--S--QQRD.-QR-IR-EQ..LLRK--HIKT-YP....KVGTPL--EK--FF-.......YI-HTNGASA-KSPSLMAKSSNANNYGSGASRPVGTKRRGRKTLLQRQAPW.........................N.............LG- 239
MUS-2.CM.01.CM2500 M-I--T-H-S--QEQD.-IR--R-ER..ILGI-QH-TA-LP....KVGTPP--EK--FF-.......YI-QGDGAT--KSPSPMAKPPGTNNHGAGTKRHVGSKRRGRKALLQGRAPW................DLGPSHGAPS.............RP- 248
OLC.CI.97.97CI12 -FMV--V--A-WTQ--.----I--MP..DHRY-QLET--L.......G.-L---L---R-VRN.....GR-SSRGSGATQGA-GGLGERHNGRNYCRGKKALSQGVIGPSFSILCSK..........................T.............YQ- 204
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -KM--NV--P--T-Q-.-------EK..-LV.-GF-R--RDQ....VGTLQY-ALQ-WVKSQL......Q-NG.RKS-RGPHWGG-SRVSTMVGQNVVRDQPRSQITLPWRVHFPSVAYLCGI..................................LA- 221
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -S---KI--P--T-K-.--Q-I--EK..-LL.-GF-R--RDQ....VGTLQY-AIQ-W-REQV......--HG.RKSARGPHWGW-SRV-ALVGQNAVRNKSGSQVTLPSRVHFPSLAYLCGT..................................LA- 221
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -S---KI--P--T-R-.--QS---EK..-LV.-AF-G--RDQ....VGTLQF-AIQ-W-KSQL......DRYG.RKSPRGPHWGW-SRV-ALATGHARKGQLGSQVTLSSRVHFPSVAHLCGT..................................LA- 217
RCM.NG.x.NG411 -K-V-NQ--P--T-K-.--Q-I--EQ..-LL.-GFEK--RDQ....VGSLQY-AIK-W-RQQL.....KDGRGQRKSARGPHWGW-CRVCPLASQNANRSQLRSQVALSSRVHFPSVAYLCGT..................................LA- 223
SAB.SN.x.SAB1 -HI--WS--P--T-R-.VQQ-IR-EK..YLW.-KH-V--QPT.....GQ-P-------RVYTN....GLRRVA-TSRRGSSQGSPQESQRRD-RMARNMGFAQRAVRRMAPRHVT...GPQFRGPVPLPKESPFPSLVEYCGRT.............SH- 235
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -----ST--S-YTQGE.V-R-IR-EQ..ILSC-K-PSA-KRQ.......-P---F---RI-HK..QNGKC-REN-TRNQW.GRNN-RGFRVAIQHSGSSKQGSSK...................TSAQ-ADFPGLAKVL-I................LA- 217
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -V-L-GT--P---EGE.V-R-IR-EQ..LLSC-RFPKA-KYQ.......-P---F---KVVEH....VRSQREN-TWKQW.RRNY-RGLRVARKNSGRNKQTGSE...................PST--IDFPGLAKVL-I................LA- 215
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -I---GA--S-YTQGE.V-R-IR-EQ..ILSC-NFPSA-QYK.......-S---F---R--QD.....GS-RTD-SREQWGRDN.-RGLRLARKNSRRSQQNSSE...................PFA--AHFPGLAKVL-I................LA- 214
STM.US.89.STM_37_16 ---L-GT--P--TAGE.V-R-IR-EK..LLSC-RFTKA-KNQ.......-P-------KVVEH....VRSQRENTARKQW.RRGN-GSIRVA-QNGRGHKPRGSK...................PSTE-TDFPGLAKVL-I................LA- 215
SUN.GA.98.L14 --M--FK----WTSRC.--R-M--EK..ILHE-RN-VA-K.......GL-L---F-C-RV-HG.....QQERASRTATRRRGATE-AICTMAGRYHGRNQGRSGKAFPSSNSCPSLAILCGLYRVRKGRVYE-NHFA.....................Q- 242
SYK.KE.x.KE51 -A-V-SQ--P----R-.VQQ--R-EK..LTSH-WNFHKEQ.........-L-------QKYLS...KDGTGFLQS--AAARG-TILHS-KCQLGRGRSNKCHCQSRTGSPRSMQAFYSGRNIWSLESMLRG--RSRRNTH-G...............LD- 234
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -R---NF--P--TAR-.VNQ-VR-EL..LTSH-WTPHTDQ.........-P-------QVYLK....DGGGFLQS--ACARN-MVLHS-KCRV.DPKRDQCHCKGRTGSDRSIQAFYSSRNIWSLESILK-RG........................RD- 222
TAL.CM.00.266 -H---TK--P--TA--.V-Q-IR-EV..LLAV-GVRHKGR.......DTPP---F---T-AVRYGKVATQSSSTADLQTHSN-KASAR-AHERSSRRNAYTLHKRRGHWSLESLCRIASRP......................................- 228
TAL.CM.01.8023 -H---TK--P--TA--.V-Q-IR-EV..LLAV--VRHKGR.......DSPP---F---KVAVRHGKVATQSSSANNIKAHTN-KSSIR-THERSKGRDAHTLHKRRGHWSLESLCRVTSRA......................................- 228
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -HM--CH--P--T-R-.-QQ-IR-ES..FLW.-T-KE--VAEN..HWGQ-R---F---TVYTD.....FLRNGRRKRFQG-K-RMVR-LGSQQGAVGRMIKRHGSRTQSGSTTPFWERTPLPSMELLS-R--KEWGTNDRK................GL- 239
VER.DE.x.AGM3 -S---TH--T--TER-.-------QR..FTF.-QFPE--K-T.....GQ-P-------L-HQN....GLRQRSQRSKTGGTRNMGFEQGAVGRMAKRHARRYQSGSQDAFWARAP.....VPSMELLS-GGRKESHSHARK................GL- 233
VER.KE.x.9063 -GM---H--S--TER-.-Q--IR-ER..FVF.-QFPE--KTT.....GK-P-------L-HQN....GIRERSQRKQARRSRDLGSKQRTMGRMAKGHVRRSQSGSQITFWQRAP.....LPSLELLS-G-RETGSPND-E................GL- 232
VER.KE.x.AGM155 -SM--CH--T--T-R-.-QQ--R-NR..FIF.-QFPG--KLT.....GQ-P-------L-HQN....GLR-RSQRGETRRTRNLGSQQGAVGRMAQRYGRRNQQRSQTAFWPRTP.....IPSMELLS-G--ETGKTHS-K................GI- 233
VER.KE.x.TYO1_patent -SI--GH--N--KER-.-QQ--R--R..FVF.-QFPE--KST.....GQ-P-------L-HQN....GLRERSKRGKTRRSRNLGSKQGAVGRMAKRYVTRSQPGGEAAFWERTP.....VPSMELLS-G-RKTWYSHD-KGLQ.............IL- 236
WRC.CI.97.97CI14 NKI--SQH-E-WTQNV.V-NTIRTGKIN-IDA-Q-HK--A.......G.-LT--T-C-QV-QH.....EQLQR.AGAFRRTS-NS-GPSRYARALCNGKTAFPKGSPCKSISLLLSTE.......................................RV- 208
WRC.CI.98.98CI04 -VM--SQHV--WTQNV.V-DTIRSGRLDIRNA-Q-HK--A.......G.-LT--T-C-QV-QH.....EQLQG.TSTYRRTS-NS-GPSRYARTLCNGKTAFPKGSPCKSISLLLATE.......................................KL- 208
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -V---SQH-E-WTQ--.VKNTIRQGYLHPIDS-K-HQ--L.......G.-LT--A-C-Q--QH.....EQLR-RKA-NRRTPGNT-GSSRYARAVCHGKTAFPPGSPCKSISLLLATE.......................................KL- 209

428
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2013



V
px

PLV
Proteins
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Vpx start Vpx end
MAC.US.x.239 MSD..PRERIPPGNSGEETIG.EAF..EWLNRTVEEINREAVNHLPRELIFQVWQRSWEYWHDEQGMSPSYVKYRYLCLIQKALFMHCKKGCRCLGEGHGAGGW.RPGPPPPPPPGLA* 112
H2A.DE.x.BEN -T-..----V-----------.---..---E--I-AL---------------------R---------A--T-------M---I-T-F-R--T-W--DM-RE-LEDQ----------V- 114
H2A.PT.x.ALI -AN..---TV-----------.---..---D----AL---------------------R---------Q--T-------M---MYT-FM---T---G---P---.-S----------V- 113
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -AG..---T------------.---..---D----A----------------------R---------I--T-------M---M-I-S-R--T---G---P---.-S----------V- 113
H2B.CI.x.EHO -.-..----V---------V-.---..---ET-L-HL--V---------------K--A--RE-----I--T-------M---M-I-FA---G--R----P---.-S------------ 112
H2B.GH.86.D205_ALT -.-..----V-----D---V-.---..A--E--IT-L--V------------------A--RE-----I--T-----L-M---M-V-YT------Q----P---.-S------------ 112
H2G.CI.92.Abt96 -.-..----X--E--D-----.---..---E--XT----I--------------R-------------A--T-----L-M---M-V------T--QK---P---.-Q------------ 112
H2U.FR.96.12034 -G-..----------E---V-.---..S--E---RD---A--Q---------------Q--R------E--T--------------------Q-------P---.-S----------I- 113
DRL.x.x.FAO -AERQSV--A.-AEPMGAGEV.-LE..---Q-SLLR--Q--RL-FHP-FL-RL-NTCM-HY--ALQL-FT-S-----L-L---M---FQQ--S--QGR-PPPLRPAGDRL-----PP.- 114
MAC.US.x.251_1A11 ---..----------------.---..-----------------------------------------------------------------------------.-------------- 113
MAC.US.x.251_BK28 ---..----------------.---..-----------------------------------------Q----------M------------------------.-------------- 113
MND-2.CM.98.CM16 -AE..GAPE--E-.A--V....DLN..T--E-SL-K--Q--RL-FHP-FL-RL-NACI-H---RHQR-L--A-----L-MN--M-T-MQQE-P-RSG.-P.....-.-...-----MV- 100
MND-2.GA.x.M14 -AE..RAPEA-Q-.A--V....GLE..Q--E-SL-QV----QL-FHP-FL-RL-NTCV-H---RLRRTLN-A-----L-M---M-V-MQQ--P-RSG.-S.....-.-...-------- 100
MND-2.x.x.5440 -AE..RAPEA-E-.A--V....GLE..Q--ETSL-R-----RL-FHP-FL-RL-NTCV-H---RHQR-LD-A-----L-MH--MYT-MQQ--P-RNG.RPR......-...-----M-- 100
MNE.US.x.MNE027 ---..----------------E.--..-----------------------------------------------------------------------------.-------------- 113
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -AE.....-A-E-PT-A...-EVE-QPWLARMLY-INQ.--RL-F-G-F--HL-RTCV--------RTLE-AG----L-M-----T-MRS--KLR...--DPPR.QR-ERV-IL--MQ- 106
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -AE.....-A-EVPT-A...-EVE-QPWLARMLY-INQ.--RL-FHP-F--RL-RTCV-H----L-R-LE-AG----L-M-----T-MRS---LR...--DPPR.QR-ERV-IL--MQ- 106
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -AE.....-A-EVPT-A...-EAE-QPWLRDMLEKVNL.--RL-FHP-F--RL-RTCV-H---VHQR-LE-AA----L-M-----I--QT--SQR...--PNPR.AV-ERITIL--M.- 105
RCM.NG.x.NG411 -AE..G---V-EAPT-A...-DVE-APWLHRMLT-VNL.--RL-FHP-F--RL-RTCV-H---RL-R-LE-AG----L-M-----I--QS--SQR...--Q-QAREA-ERIQIL--M.- 109
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -GS..A-------T-------.---..---YS---AV--G--K-----------R----F--------QA-TQ----L-------C-V----T--R----S---.-A------------ 113
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---..----------------.---..---E--------Q--------------R----F--------A--T-----------M-L-------------.S---.-S------------ 112
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -.-..---Q-------D----.---..D--E-----V--T--------------R-------------AA-T------------------------.---P---.-----------F-- 111
SMM.SL.92.SIVsmSL92B -T-..----------------.---..---HN---AL-QT--Q-------S---R-C----V----Y----A----VQ-M---M-Q-FR---T-R----SQ---.-T------------ 113
SMM.SL.92.SL92B -T-..----------------.---..---HN---AL-QT--Q-----------R-C----V----Y----A----VQ-M---M-Q-FR---T-R----SQ---.-T------------ 113
SMM.US.04.G078 ---..----------------.---..---H---A-------------------R------Y----R-E--T------------W---M------R--------.-------------- 113
SMM.US.04.G932 ---..----------------.---..--------D--------------------------------S--------------M---------------EI---.-------------- 113
SMM.US.04.M919 ---..----------------.---..---D----D---A--------------R--------KI---V--T-----------------R-----E-E------.-S------------ 113
SMM.US.04.M922 ---..--------------L-.---..D--D--------A--------------R---------M---E--T-----------M-----R-------E------.-S------------ 113
SMM.US.04.M923 ---..----------------.---..---E--------A--------------R---------I---V--T------------------------GEY-----.-------------- 113
SMM.US.04.M926 -A-..------------D---.-T-..---R-----V-----------------R------YE-----Q---Q-------------------------------.-S------------ 113
SMM.US.04.M934 ---..----------------.---..---Q---A-------------------R------YE-----Q---Q-------------------------------.-S------------ 113
SMM.US.04.M935 ---..--------------V-.---..D--D--------A--------------R---------M---E--T-----------M-----R-------E------.-S------------ 113
SMM.US.04.M940 ---..----------------.---..---Q-----------------------R-------------VA-T------------W---M---------------.----------R--- 113
SMM.US.04.M946 ---..----------------.---..---Q---A-------------------R------YE----PR---Q----------------R--------------.-------------- 113
SMM.US.04.M947 ---..--------------V-.---..D--E----D---A--------------R---------I---V--T------------------------GEY-----.-S------------ 113
SMM.US.04.M949 ---..--------------V-.---..D--E-----M-----------------R-------------E--T------------W----------R--------.-------------- 113
SMM.US.04.M950 ---..----------------.---..---Q----D------------------R------YE-----Q-----------------------------------.-------------- 113
SMM.US.04.M951 ---..--------------V-.---..---H----D------------------R------Y----R-E--T------------W---M---------------.-------------- 113
SMM.US.04.M952 ---..------------AA--.-VL..---H-----V-----------------R------YE-----Q---E------------I------------------.-------------- 113
SMM.US.05.D215 --N..----------------.---..---E----D---V--------------R----------------T------------YI----------------D-.-------------- 113
SMM.US.06.FTq ---..----------------.---..---E----D---A--------------R----------R--A--T-------------V---------R--------.T------------- 113
SMM.US.11.SIVsmE660_FL10 ---..---------------E.---..--------G---A--------------R---------M---E--T-------------V------------------.-T------------ 113
SMM.US.11.SIVsmE660_FL14 ---..---------------E.---..--------G---A--------------R---------M---E--T-------------V-----------E------.-T------------ 113
SMM.US.11.SIVsmE660_FL6 ---..---------------E.---..--------G---A--------------R---------M---E--T-------------V------------------.-T------------ 113
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ---..---------------E.---..--------G---A--------------R---------M---E--T-------------V------------------.-T------------ 113
SMM.US.86.CFU212 -A-..----------------.---..---------L--V--------------R-C--F--------A--T-------M---M----R---N--R---E----.-Q------------ 113
SMM.US.x.H9 -XX..---X---------XX-.-X-..D--H--X-----A-----X--------R-X-------M---V--T-X----------------------GE------.-------------- 113
SMM.US.x.PGM53 ---..----------------.---..------------A--------------R------R--M---E--T-------------V---R-------E------.-S------------ 113
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ---..---------------E.---..--------G---A------------------------M---E--T--------------------------------.-T------------ 113
SMM.x.x.pE660.CG7G ---..---------------E.---..--------G---A--------------R---------M---E--T-------------V-----------E------.-T------------ 113
SMM.x.x.pE660.CG7V ---..---------------E.---..--------G---A--------------R---------M---E--T-------------V-----------E------.-T------------ 113
STM.US.89.STM_37_16 ---..-------------A-E.---..---H----D------------------R------------PG------------------S-R--------------.-------------- 113
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V
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Vpr start frameshift in HXB2 Vpr end
oligomerization Vpr end in HXB2

amphipathic α-helix H(S/N)RIG motifs

H1B.FR.83.HXB2 MEQA.........................PEDQGPQREPHNEWTLELLEELKNEAVRHFPRIWLHGLGQHIYETYGD........TWAGVEAIIRILQQLLFIH#FRIGCRHSRIGVTR.....QRRARNGASRS.....................* 96
H1A1.UG.85.U455_U455A ----.........................----------YA-*A--------H-D------Q----------N----........--E----------------.-----Q-----IIP.....G--G-------.....................- 96
H1C.ET.86.ETH2220 ----.........................----------Y---A--------Q--------P---N---Y-------........--S----L--T----M---.-----Q-----IL-.....-----------.....................- 97
H1D.CD.84.84ZR085 ----.........................-A--------Y------------S------------S---Y-------........-------------------.-----Q-----I-P.....-------S---.....................- 97
H1F1.BE.93.VI850 ----.........................-G--------Y---A--I--------------P----------N----........--E----------------.-----------IVP.....---V-------.....................- 97
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----.........................----------Y---A-----------------L----------N----........--E----------------.-----Q-----I-P.....R--V-D-PG--.....................- 97
H1H.CF.90.056 ----.........................---------------------I----------V---Q------N----........--V----L--T--------.-----Q-----I--.....---V---P---.....................- 97
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----.........................---H------YH--------------------P---S---Y--S----........--E----------------.-----H-----IIP.....---G-------.....................- 97
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----.........................----------N------I-----R--------P---N------T----........--E-L--------------.-----H-----IIP.....---G---S---.....................- 97
H1O.BE.87.ANT70 ----.........................--N---AK--F---A--------A--------P---A---Y-------........--V--M-----------T-.Y----Q-----INP....RG-GR---S---.....................- 98
H1O.CM.91.MVP5180 ----.........................L-N---A---F------------E--------P--QAC--Y-------........--E--M-----------T-.Y----Q-----ILPS.NTRG-GR---S---.....................- 101
H1O.CM.94.BCF06 ----.........................------A---F--*A--------E--------P--QAC--Y-------........--E--M---------M-T-.Y----Q-----IIPS.NTRG-GR---S---.....................- 100
H1O.CM.96.96CMA102 ----.........................------P---F------------T--------N---S---Y-------........--L--M--------M----.-----H-----IIXS.NTRE-GR---S---.....................- 101
H1O.CM.98.98CMA104 ---T.........................------A---F---A-----D--T--------P--XA---Y-------........--L--M--T-----I--A-.-----Q-----INPS.NTRG-GR---S---.....................- 101
H1O.CM.99.99CMU4122 ----.........................---H--A---F---A--T--D--A--------P---A---Y-------........--V--I--M--------T-.-----Q-----INPS.NTRG-GR---S---.....................- 101
H1O.CM.x.pCMO2_3 ----.........................------P---F--*A--T--D--A--------P---A---Y-------........--V--M--M--------T-.-----Q-----INPS.NTRG-GR---S---.....................- 100
H1O.FR.92.VAU ----.........................------A---V-A-A--------A--------N--QA---Y-------........--E--I--T-----II-T-.Y----Q-----IIPS.NARR-GR-D-SH--.....................- 101
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----.........................------A---F---S--------A--------P--QA---Y--D----........--V--M-----------A-.-----Q-----I-PS.NTRG-GR---S---.....................- 101
H1O.US.99.99USTWLA V--V.........................S-----A---F----IQ------T--------P-------Y-------........--E--M--------I--T-.Y----Q-----IIPS.NTRG-GR-D-S--P.....................- 101
H1O.US.x.I_2478B ----.........................------A---F---A--------A--------P--Q----Y--D----........--E--M----L--L-I-A-.-----Q-----INPS.NTRG-GR---S--P.....................- 101
H1N.CM.02.DJO0131 ----.........................---A------Y---------------------T----------N----........--E----------------.Y----Q-----I-P.....R.GR-------.....................- 96
H1N.CM.95.YBF30 --R-.........................---A------Y---A----------------------------N----........--E----------------.Y----Q-----I-P.....-.-R---T---.....................- 96
H1N.CM.97.YBF106 --R-.........................---A------Y---A----------------------------N----........--E----------------.Y----Q-----I-P.....-.-R-------.....................- 96
H1P.CM.06.U14788 ---P.........................-----XP---F---M-QT-----E--------P---S---Y--N----........--E--T---------X---.Y----Q-----ILTP...SR-GR-H-P---.....................- 99
H1P.FR.06.RBF168 ----.........................------P---F---M-QT-----A-------IQ---S------N----........--E--T---------I---.Y----H-----ILPP...SR-GR-H-P---.....................- 99
CPZ.CD.90.ANT ----.........................-Q-E------M---L--T---I---------QPT-QH--NWV-AN---........S-R--QVL-IL--KA--T-.Y-H--A-----HGP.............R-R.....................- 89
CPZ.CD.06.BF1167 ----.........................--N---P---W-Q-L-DT---I----M-----NT-QNI-NWVFQN---........S-E--QVL-TL--KA--T-.Y-Y--A-----IGP.....R-NGASRSRS......................- 96
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ----.........................------A---Y---A-----------------A----------D----........-------------------.Y----Q-----INP......G-R-------.....................- 96
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----.........................----------Y---A-----D-----L-----P-------YF-N----........--E-------T--------.Y----Q-----I-P.....-.-R-------.....................- 96
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ----.........................----------Y--------D---Q--------Q---D------N----........-------------------.Y----Q-----ILP.....-G-R---SN--.....................- 97
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----.........................------S---YEQ-L-DT---I-Q--------P---A--E--------........S----Q-----------V-.-----H-----INP.....---R-D-TN-A.....................- 97
CPZ.CM.98.CAM3 ----.........................------P---Y---A-----------------A-------F--D----........-------------------.--L--Q-----IIP.....G.-R-------.....................- 96
CPZ.CM.98.CAM5 ---I.........................------P---Y---X--I-----T--L-----P---R---Y-------........--I----------H---V-.--L--Q-----ILX.....E.-R---T--X.....................- 96
CPZ.GA.88.GAB1 ----.........................------P---YQ--A--T--------------P---Q---F--D----........--V----------H-----.--L--Q-----ILP.....---RS--SN--.....................- 97
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----.........................------AG--Y---A--I--D-----------P---Q---L--NN---........--E----------H---V-.-----Q-----IE-.....---R-RDG-YRS....................- 98
CPZ.TZ.00.TAN1 ----.........................-N-N------YT--L-DI---I-Q---K----PI-Q-V-NWVFTI---........S-E--QEL-K---RA--T-.Y-H--I-----S.......................................- 84
CPZ.TZ.01.TAN2 ----.........................--NH------Y---L-DT---I-Q--M-----SV-Q-V-NWV-AIH--........S-E--QEL-----RAI-T-.Y-H--V-----S.......................................- 84
CPZ.TZ.09.UG38 ----.........................----R-----YT--L-DI---I-Q--------QI-Q-V-NWVFTVH--........S-E--QEL-----KA--A-.Y-H--V-----A.......................................- 84
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----.........................----------Y-Q-I-DV-----Q--------PV-Q-V-NWVFTV---........S-E-AQEL-K---RA--S-.Y-H--V-----S.......................................- 84
CPZ.US.85.US_Marilyn ---V.........................------A---Y---A-DV-----E--L-----P--Q----Y--S----........--E----------------.Y----N-----ISLARRTP-.GR---S---.....................- 101
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---I.........................-T-E------F------------Q--------P---Q----V-D----........--E--T--------VI-V-.Y----H-----ILP...PSR-GR---PN--.....................- 99
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---I.........................-T-E------F------V--X--Q--------P---Q----V-D----........--E--T--------VI-V-.Y----H-----ILP...PSR-GR---PN--.....................- 99

Vpr start Vpr end
MAC.US.x.239 --E........................RP--NE------WD--VV-V-----E--LK--DPRL-TA--N---NRH--........-LE-AGEL-----RA--M-.--G--I-----QPGGG.NP.........L-AIPPSRSML............- 102
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -AE........................HP---E--P---WDA-VVDV---I-E--LK--DPRL-TA--NY--DRH--........-LE-AGEL-K---RA----.--A--L-----HSGGG.NP.........L-TVPPSRGVL............- 102
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -AE........................RP---E--P---WD--VV-V---V-E--LK--DPRL-NA--NY--DR---........-LE-AGEL-K---RA--M-.--G--------QSGGR.NP.........LATIPPSRGVL............- 102
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -SLS.......................PP---EA-----WD--VT-V---I-T--LK--DPRL-TA--NY--DR---........-LE-AGEL-K---RA--L-.--G--TN----CR-GG.NP.........LATIPPSRNVL............- 103
STM.US.89.STM_37_16 -TH........................RP---E------WD--VV-V---I-Q--L---DPRL-SA--NY--DRH--........-LE-AGEL-K---RA--M-.--G--------QPGGG.NP.........LATIPPTRGVL............- 102
H2A.DE.x.BEN -TE-....................PTEFP---GT-R-DLGSD-VI-T-R-I-E--L---DPRL-IA--YY-HNRH--........-LE-AREL-KT--RA--V-.--A--NR----*--RR.TP.........CPAAPTPRAMH............- 105
H2A.PT.x.ALI -TE-....................PTEFP-AGM--HQGARD--VI-V-R-I-E--L---DPRM-IA--GY--TRH--........-LERAREL-NA--RA--M-.--A--GR--V-Q--GR.NP.........L-AIPTPRNMQ............- 106
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -TE-....................PTESP---RT-P---GD--VI-T-R-I-*--LK--DPRL-IT--NY--ARH--........-LE-ARGL-----RA-LL-.--A--GR----QP-GR.NP.........L-AIPTPRGMR............- 105
H2B.CI.x.EHO -AE-....................VPEIP---KN-----WEQ-VVDV---I-Q--LK--DPRL-TA--NF--NRH-N........-LE-AGEL-KL--RA--L-.--G--Q-----QPGGG.NP.........L-AIPPS*GMQ............- 105
H2B.GH.86.D205_ALT -AE-....................APEIP--NEN-----WE--IG-I---I-Q--LK--DPRL-TA--NF--SRH--........-L--AGEL-K---RA--L-.--A--Q-----QSGGG.NP.........L-TIPPP*GMR............- 105
H2G.CI.92.Abt96 -AE.......................EIP---EA-----WD--VV-V---I-E--LK--DPRL-TA--NY--DRH--........-LE-AGEL-K---RA--L-.--GD--C----GNAGG.NP.........L-TIPPSRGVF............- 103
H2U.FR.96.12034 -AE........................IP---GA-----GD--VR-I-----E------DPRL-TA--NY--NRH--........-LE-AGEL-K---RAI-L-.--G--------SS-GG.NP.........LTTVPPS*GVL............- 101
VER.DE.x.AGM3 -ASGR...............DPREARPGEL-IWDLS---WD--LRDM--DINQ--KM--G-EL-FQVWNYCQ-EGER....NRTPMLERAYKYYKLV-KA--V-.--C---RRQPFEPYEERRDGQGGGRAGRV......PPGLD...........- 120
VER.KE.x.9063 -ASGR...............GPRENRPGEV-IWDLN---WD--LRDM--D-NQ--KL--G-EL-FQVWNYCQ-EGER....RGAPMTERAYRYY-LV-KA--V-.--C---RRQPFEPYEERRDGQGGGRANRA......PPGLD...........- 120
VER.KE.x.AGM155 -ASGR...............DPREERPGGL-IWDLS---WD--LRDMV--IN---KL--G-EL-YQVWNYCQ-EGER....QGRPIAERAYKYY-LV-KA--V-.--C---RRQPFEPYEERRNGQGGGRPGRV......PPGLD...........- 120
VER.KE.x.TYO1_patent -ASGR...............DPREARPGEV-IWDLS---WD--LRDM-QD-NQ--RL--G-EL-FQVWNYCQ-EGER....HGTPMMERAYKYY-LV-KA--V-.--C---RRQPFEPYEERRDGQGGGRANRV......PPGLE...........- 120
SAB.SN.x.SAB1 -ASGGWLPPVGGDPPKDPPKNPREEIPGWL-TWDLP---FD--LRDM-QD-NS--QC----NL-FR-WWN-V-EPAI...DHGQTRLE-WYKYC----KA--V-.MKGR-CKPKTHPAYGPGAGGPPPGL-GASGGAASAAPGL............- 141
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -ASGRDPRE...............PLPGWL-IWDLD---WD--LQDM-RD-NE--R---GMNM-IRVWNYCV-EGRR....HNTPWNEIGYKYY--V-KSM-V-.--C---RRGPFSPYEERRNGQGGG.APPP......PPGLA...........- 119
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -AEGR...............DSRERRPGWL-IWDLS---WD-*LRDMVA--NQ--Q---G-EL-FQVWNFCQ-EGER....NGAPMIERAYRYY-LV-KA--V-.--C---RRTPFEPYEERRNGVGGGRDGRE.....PPPGLA...........- 120
DRL.x.x.FAO --R.........................P---E--P---YD--LVDT-V-IQE--LK--D-RL--NV-SWV--R---........SLE--HQL-IL--RA--L-.--Y--QE--L-.PAGRWNP.........FRTFPRANQQL............- 101
MND-2.CM.98.CM16 ---.........................P---EA-----Y---LIDT-A-VQE--LK--D-RL--AV-SW--K----........-LE--RQL-S---KA-SM-.Y-Y---E----QEGGGCYP.........LRSFPRSDNPL............- 102
MND-2.GA.x.M14 ---.........................P---EA-----Y---LIDT-A-IQE--LK--D-RL--AV-SW-------........-LE--QKL-TL--RA--L-.--H---E----QEGGKYNP.........LRSFPRPNNPL............- 102
MND-2.x.x.5440 ---.........................P---EA---G-Y-K-LVGT-A-IQE--LK--D-RL--AV-SWV--QQ--........-LE--QQL-S---RA--L-.--Y---G----QEGGRYNP.........LRSFPSPNNPL............- 102
MNE.US.x.MNE027 --E........................RP---E------WD--VV-V-----E--LK--DPRL-TA--NY--DRH--........-LE-AGEL-K---RA--M-.--G--N-----QSGGG.NP.........L-TIPPSRSML............- 102
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --.........................IPQ--E------YDK-L-DT-M--QE--AK--TMEL-QAV-NYS--QH-E........SIE--KKM-TL-NRA--L-.Y-H-WSG--V-TA-GR.NP.........LQSIPISRNTL............- 101
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --.........................MP---E------M---L-DT-M--QE--AK--TMEL--AV-NY---Q---........SLE--RVL-TL--RA--L-.Y-H--TG----TN-GG.NP.........LQSIPLSRNIL............- 101
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --.........................LP---E------YD--LMDT-I--QE--KK--TYAL-TQI-DYV--QH--........SIE--Q-M--L--RA--L-.--N--AG----TS-GS.NP.........LRSIPQTRNIM............- 101
RCM.NG.x.NG411 --.........................ML---EE-----YD--LMDT-I-IQE--KK--TPEL-TQE-NY---QH--........SLE--K-M-TL-NKA--L-.--H--EG----GA-GG.NP.........LRSILHSRNIL............- 101
SYK.KE.x.KE51 -A--F..........FRVYQRQPGEPLFYIPRNVNWD-AGVISATAKA-QVAQ--CK--TAEEIF-VWNQCL-VEAGPEETPTMAWIRCMLDMH-A-NFM--E-.-AA--PQRTKYARHRGYPHPS..............................- 116
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -AE-F...........FNPSQHVQGTPWFFIPRNVELT-NVINVTVKA-LVVT--SK--TPQEIY-VWNQSLNEEAGTD.SPTMAWERTMLDMV-A-NLM--E-.-AA--PQRTRYARHRGYPHPS..............................- 114
LST.CD.88.SIVlhoest447 -SRTR................QQRSPEKP---F--P---WGQ-LADTM--I-E--R----ETI-AQVSEYCVSST-........SEEKACMKF-T-VNRA----..LPT-PSYAAAR...AGTAHPTEAAPRPTKRDIQRGRY.............- 115
LST.CD.88.SIVlhoest485 -SR-R................QQRSPERP---F--P---WGQ-LADTM--I-E--R----EAI-AQVSEYCVSST-........SEEEACMRF-T-VNRA----..LPT-PSYAATR...AGTAHPTEAAPKPTERDIQRGRY.............- 115
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MON.NG.x.NG1 -N....S.............................AXI-N-A-P-EQ--.......SAT-L-P-.N--F--I-AL-X----LQ-G-------GRK-R..-GPR-PTIGDRSYQDNPGV....KV-LSS..LH-SL-KS....L-NQ-RQ--Q-KA....VESKAG-GXQ 113
MUS-1.CM.01.CM1239 -D....................................-SVEN-P-EQR-.......-AA-T-P-.SS----R-A---ML--QK---------RF-KR..P-SDQN....V-N-PNPVPI...KAILPF..LH-SI-NL....QRQQSRQ-EQKEA....LAAAAGP--C 107
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -D....................................-SVEE-PKEQR-.......-AA-A-P-.-S-F----A---VL--QK---------RF-KR..S-ADSS....LPS-SDPVQI...KA-LPF..LL-SLSDR....RRDQKRQ-EQKET....VEAEAE---. 106
MUS-2.CM.01.CM1246 -D....................................-SVEG-P-DQR-.......-AA-P-P-.------C-A---IL--QK---------RI-KR..P-TDSL....LPSD-NPVRF...-A-LPS..LH-SI-DS....QQN-SN---QKKA....LEEAAG---C 107
MUS-2.CM.01.CM2500 -D....................................-EVEN-P--QR-.......S-A-T-P-.-P----A-AY--MQ--L----------NRK-H..--TPEG....LPNN-DPIQL...KVILLF..LH-SI-EP....RRDQ-RP--QKK-....VAPEAVS--C 107
OLC.CI.97.97CI12 -D.......................................AQEWSLEET.......LTEDLKE-KNK-------Y---L--LQ-G-----STESP-KRRKKVV...SHQQDSRDT-HFQ...I-SRTR..NSQTTEKE..KTASSSRA..PSTSG-VP....QSVQGH. 107
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -D...............................GQEAGLERQEE-TLYN-.......FQSVE-P-.NA------AY---L--LQ--I--Q-ASRR--.RQ-DKKEA.....KIDTLATPD...KSL-AT...S-RRNS.....KPKEKKESS--KAVAT....NHT-GRK 110
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -D...............................VRAVGSERIEE-TLYN-.......FHYQE-S-.NK------AY---L--LQ-----N-ASRR-..GS-DKKKTQ.....VD-LLATE...--L-AT...G-NSQS.....KKEEKE..TL-KKVV....TNRPAGRE 107
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -D...............................VQGVGLEH-EEVILYD-.......FRKRE-S-.NT-------Y---L--LQ-G---N-ASRA--RRSKEENK.......ADKFPVPN...-SI-TT...RGNRKL.....QEK--K..T--KKVA....TSTTIG.. 105
RCM.NG.x.NG411 -D...............................VKGAGLEEREE-ILLD-.......FFTRE-S-.NS----R-VY---L--LQ-----N-ASRR--RGRPGNKK....KN-INPFDT-E...-SL-AI...G-NSQS.....KKE-KE..A--KAVDT....NIT-GRE 110
SAB.SN.x.SAB1 -D...........................QEQEARP.....QVW-ELQEE.......LHR-LQ--DNT-F--V-----IL--HK-----R-Y.VP-PRRASKK.......ISHN-V--H....KSI-TW.....TRDS.....QTK-KS-AA-G................ 93
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -IGME.TPLKEQGNLSRSCNEHSLSTSEQD....VFTPELGTVG-EILSQ.......LYR-LEE-SNR-------Y---L--LK-G---W-E.RS--RRAPKK.......AKAYTF-A-N...-SI-TR.....DRNG.....QPT--Q--T--TTV........A--LG 129
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -IGME.TPSKEQGSSLRSCNEHSSCTSEEA....VGTPELASQE-EILWQ.......LYR-LEE-FNK---RS--Y---L--VK-G---T-A...--PRTPKK.......AKA-TPFT-N...-SVPNR.....TRHS.....QSK--...................... 113
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -IGME.TPLKEQENLLKSCREPCSSTSEEG....VQTQEL-AEE-EILSQ.......LYR-LET-CNK-F-----Y---L--LK-G---C-EPERT-RRRAKKK......IK-DSFPS-N.................................................. 102
STM.US.89.STM_37_16 -IDME.TPLKEQESSLRSSSEPSSCTSEAV....AATPGLANQE-EILWQ.......LYR-LEE-CNK-F-----Y---L--V--G---T-E-SR--VKKKAK.........-YPI-A-N...KSL-TR.....ARNS.....QPK--Q--E--T-V........EST-G 128
SUN.GA.98.L14 -S..........................TQGHQQDQDQGKGTLE-....A.......YKTNLE--DNK-W-RR------L--LQ-G---H-Y.VY-GRQHQS.......I-KDK-EAVR....RIG-RK....PAPNPQ.....TK-KK-RQRKK-S.........-ST. 102
SYK.KE.x.KE51 -S...........................TEDKVRETQGIPTSFLEGTFL.......SNG-Q-P-.SR-------Y--YR--LQ-G---T-V-ERK-R..HA-TTA.......EDFAAHS...ST-.......-SRSPL....PSTTRP.QQGQKKE............. 98
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -S...........................STDQICQTQR-P-SFLEGTFL.......EKG-P-P-.NK-F--N--Y---L--LQ-G---T-A-PRK-...AA-SI.......SEDD-APT...GTLP...RAG-T.QAN....PQT-KKAVET-.KDS.....TSLPSAE 108
TAL.CM.00.266 -S...........................S..KEELRTT..-ISD-F.QE.......E..GRGP-.NK-------Y---L--LQ-G---R-VPDR-FR..K--RSTP.SSN-EDKDPV--...--L-RATG...IQKR.......QE-TLQ---SKAAT.SGTDRKQ-S. 110
TAL.CM.01.8023 -S...........................S..KEELPTT..-TYD-F.PA..........GG-P-.NK-------Y---L--LQ-G---R-VPDR-IR..K--RSTS.SSN-KDKDPV--...--L-RATG...NQEC.......Q-KKVQ---SP-GA.GGEHRLK-SL 110
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --.................................SEGDGM..A-SLLQD.......LHR-L-P-TNK-F--R--Y------LQ-G---T-HVSRI-RPKKNH........SN--NLV-Q...-SI-AW.....-GNS.....QTTQ-E-T-IPAAA........E-SRR 99
VER.DE.x.AGM3 -D................................KGEDEQGAYHQDLIEQ.......LKA-LKR-TNK----C--Y---L--LQ-G--VT-HAPRI-RKKIAP.........LDRFPEQ-...-SI-TR.....-RDS.....QTTQKGQE---TSAR.......TAPSL 102
VER.KE.x.9063 -D................................KGEEERTVLHQDLIRQ.......YKK-L-T-RNK-F-----Y---L--LQ-G--VT-HAPRT-RKKSVQ.........PNRL-QQD...-SI-TR.....-RDG.....QATQ-SQ-------T.......TAQIL 102
VER.KE.x.AGM155 -D................................KGEEDQ-VSHQDLIKQ.......YRK-LET-TNK-F-----Y---F--LR-G---T-HAFRT-RKKIAS.........ADRIPVPQ...-SI-IR.....-RDS.....QTTQ-SQ----EQAK.......ANLRI 102
VER.KE.x.TYO1_patent -D................................KGEAEQIVSHQDLSED.......YQK-LQT-KNK-F-----Y---L--LQ-G--VT-HAPRT-RKKIAS.........LDL-P-QH...-SI-TK....W-RDG.....QTTPTSQE---TTAG.......SN... 100
WRC.CI.97.97CI14 -RKSLLCIISTGYCKEGSSCISPKGVLNNKRKGNNNFKEQNNCI-T-REQQEIREKLSKETLSP-DHR-S-VA-VYS-TL--LQ-G-----RSYSKKTKPDTTT............AA-....RT--TT....WKRDS.......KTAK-E................... 124
WRC.CI.98.98CI04 -KKVPLCIIFTGYYKEGSSCTLPKGVQNNKKRENNNFKEQNNS--T--EQQEIRERLSKETLSP-NHK-G-Y--V-S--L--LQ-G-----RSYSKKIGASTAK............ATT....RA--TT....WKRDC.......QT-K--QKKTTVL............ 131
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -KNRPLCTIFTGSFKEDYIYTSYKDVPKKKRTEKEIFKEQNNFI-I--GLQEIREELSRETLSP-NHQ-R----I-S--L--LQ-G-----HSYSKKTNKDKSD............AST....RVI-........................................... 111
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Tat
Tat end

H1B.FR.83.HXB2 D.....................................* 100
H1A1.UG.85.U455_U455A A.....................................- 102
H1C.ET.86.ETH2220 A.....................................- 101
H1D.CD.84.84ZR085 ......................................- 87
H1F1.BE.93.VI850 A.....................................- 102
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -.....................................- 102
H1H.CF.90.056 ......................................- 100
H1J.SE.93.SE9280_7887 -.....................................- 102
H1K.CM.96.96CM_MP535 -.....................................- 102
H1O.BE.87.ANT70 PRRKGSCHCCTRTSEQ......................- 115
H1O.CM.91.MVP5180 PCHQDSCNSCTRISGQ......................- 116
H1O.CM.94.BCF06 ......................................- 93
H1O.CM.96.96CMA102 ......................................- 79
H1O.CM.98.98CMA104 ......................................- 79
H1O.CM.99.99CMU4122 ......................................- 97
H1O.CM.x.pCMO2_3 ......................................- 98
H1O.FR.92.VAU ......................................- 80
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ......................................- 98
H1O.US.99.99USTWLA ......................................- 80
H1O.US.x.I_2478B ......................................- 98
H1N.CM.02.DJO0131 ......................................- 102
H1N.CM.95.YBF30 -.....................................- 102
H1N.CM.97.YBF106 -.....................................- 103
H1P.CM.06.U14788 ......................................- 72
H1P.FR.06.RBF168 ......................................- 72
CPZ.CD.06.BF1167 -IQ...................................- 101
CPZ.CD.90.ANT ......................................- 74
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 A.....................................- 103
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ......................................- 94
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 A.....................................- 101
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -W....................................- 102
CPZ.CM.98.CAM3 A.....................................- 103
CPZ.CM.98.CAM5 -WSAGS................................- 108
CPZ.GA.88.GAB1 ......................................- 101
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ......................................- 100
CPZ.TZ.00.TAN1 PRQQDSSVSSGRTSGTSSSGYTRPFKTSSGSSGSACKH- 137
CPZ.TZ.01.TAN2 PRQQDSSVSSGRTSGTSSSGSTRPVETSSGSCGRSCKH- 137
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 PRPEDSSASSGRTSGTSSSGSTRPVSTSSGCWGPYSKP- 137
CPZ.TZ.09.UG38 PCTEDSSLSSGRTSGPSSCGSTRPVKTSAGSSGRS...- 134
CPZ.US.85.US_Marilyn -.....................................- 103

Tat end
MAC.US.x.239 LGR...................................- 131
H2A.DE.x.BEN LGQ...................................- 131
H2A.PT.x.ALI PGRSHIYIS.............................- 137
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST PGR...................................- 131
H2B.CI.x.EHO PGRSNTSTSRFAN.........................- 139
H2B.GH.86.D205_ALT PGR...................................- 129
H2G.CI.92.Abt96 ......................................- 113
H2U.FR.96.12034 ......................................- 112
COL.CM.x.CGU1 ......................................- 80
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ......................................- 97
DEB.CM.99.CM40 VSSGRISNNC............................- 111
DEB.CM.99.CM5 ......................................- 97
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ......................................- 99
DRL.x.x.FAO PPSQDPPKLGAKKQ........................- 135
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ......................................- 83
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ......................................- 83
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ......................................- 95
GSN.CM.99.CN166 GP....................................- 113
GSN.CM.99.CN71 VSCGTT................................- 120
LST.CD.88.SIVlhoest447 ......................................- 101
LST.CD.88.SIVlhoest485 ......................................- 101
LST.CD.88.SIVlhoest524 ......................................- 112
LST.KE.x.lho7 ......................................- 112
MND-1.GA.x.MNDGB1 ......................................- 116
MND-2.CM.98.CM16 APK...................................- 123
MND-2.GA.x.M14 ......................................- 88
MND-2.x.x.5440 ......................................- 111
MNE.US.x.MNE027 LGR...................................- 132
MON.CM.99.L1_99CML1 HI....................................- 112
MON.NG.x.NG1 SMREDF................................- 120
MUS-1.CM.01.CM1239 -I....................................- 110
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ......................................- 107
MUS-2.CM.01.CM1246 RCFQKTSTT.............................- 117
MUS-2.CM.01.CM2500 AI....................................- 110
OLC.CI.97.97CI12 ......................................- 108
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -LSIS.................................- 116
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -ISTP.................................- 113
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ......................................- 106
RCM.NG.x.NG411 -IFIS.................................- 116
SAB.SN.x.SAB1 ......................................- 94
SMM.CI.79.SIVsmCI2 LGK...................................- 133
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ......................................- 114
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ......................................- 103
STM.US.89.STM_37_16 LGK...................................- 132
SUN.GA.98.L14 ......................................- 103
SYK.KE.x.KE51 ......................................- 99
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM NL....................................- 111
TAL.CM.00.266 ......................................- 111
TAL.CM.01.8023 PLSGRTSTASSATVTRP.....................- 128
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 PQ....................................- 102
VER.DE.x.AGM3 GRKNLAQQSGRATGASD.....................- 120
VER.KE.x.9063 GRKDLERDKREAVGANA.....................- 120
VER.KE.x.AGM155 SRKNLGDETRGPVGAGN.....................- 120
VER.KE.x.TYO1_patent ......................................- 101
WRC.CI.97.97CI14 ......................................- 125
WRC.CI.98.98CI04 ......................................- 132
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ......................................- 112
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Rev start exon 1 end exon 2 start NLS Leu-rich effector domain
H1B.FR.83.HXB2 MAGRS.GDSDEE..LIRTVRLIKLLYQSN.................PPPN..PEGTRQARRNRRRRWRERQRQIHSISERILGTYLG.......RSAEPVPLQLPPLERLTLDCNEDCGTSGTQ.......GVGSPQIL....VESPTVLESGT.KE............. 116
H1A1.UG.85.U455_U455A --R--.-NP--D..-LKA--I--------.................-C--..-R-S----K-------A-----D-L-----SDC--.......-P----------I---R---S-S-------QPQGTET---G---S....---SA--G---.-N............. 123
H1C.ET.86.ETH2220 -----.------..-LKA--I--I-----.................-Y-T..----------------A------TL-----SNF--.......-P--------------N---S--S------QSQGTTE---N-.................................. 107
H1D.CD.84.84ZR085 -----.-----D..-LTA-----I-----.................---S..----------------A---Y----G----S----.......--E------------IN-N-S---------.......-------S....----AI---R-.E-............. 116
H1F1.BE.93.VI850 -----.----T-..-LKA-KC--I-----.................-Y-K..----------------A-----RAL-D---SSC--.......--E-------------HIN-S----QGPEE.......----S--S....G--HA------.--............. 116
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----.-ST---..-L-A-KA--I-----.................-Y-P..----------------A-----SA------TA---.......-P--------------H---S--S------QPQGTET---RS.................................. 107
H1H.CF.90.056 -----.-A--T-..-LQVCKI--I-----.................-C-E..-T--------------A-----RE------TSC--.......-PP---T-----------N-S-------EK.......-E-----S....L--S-I-GT--.--............. 116
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----.----D..Q-LLA-----I-----.................-Y-K..-N-S------------A--N--D------PSSC--.......-P----------I---R---S----N----.......---D---S....G-PCM--GA--.--............. 116
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----R.--P--..Q-LT---T--I--E--.................-Y--..L--S--T---------A--K--S-----L-SAC--.......------------I-K-N-N-D--P-K.--EG......-L-----S....--PC-------.--............. 116
H1O.BE.87.ANT70 -----ED-.....Q-LQAIQI--I-----.................-Q-SP..R-S-N--K-------R--A-VDTLAA-V-A-VVH.......GPQNNNIVD-----Q-SIRDP-GDQL-EAW........TVD-RAE................DN............. 102
H1O.CM.91.MVP5180 -----EE-Q....Q-LQAIQI--I-----.................-C-TP..A-S-N--K-------R--A-VD-LAT---A-VVH.......G-QDNNLVD-----Q-NIRDP-ADRLP--G........TVD-GTK................DN............. 103
H1O.CM.94.BCF06 -----DE-Q....Q-LQAIQI--I-----.................-H-TP..G-S-N--K-------R--A-VDTLAT---T-VVH.......G-QDNNLVD-----Q-SIRDP-VDQLP--W........TVD-GTK................DN............. 103
H1O.CM.96.96CMA102 -----DD-.....Q-LQAI-I--I-----.................-H-SP..X-S-N----------R--A-VDT-AA---A-VVH.......GXQDNNLVD-----Q-SIRDS-CDQP-ENW........TVD-RTE................NN............. 102
H1O.CM.98.98CMA104 -----DD-.....Q-LQAI-I--I-----.................-H-SP..I-S-S----------R--A-VDT-AA---A-VVH.......GPQNNNLVD-----Q-SIRDP-SDQP--NW........TVD-RAE................DN............. 102
H1O.CM.99.99CMU4122 -----DDV.....P-LH-I-I--I-----.................-Q-SP..I-S-S----------R--A--DTLAA-F-ASVVH.......GPQDNNLVE-----Q-SIRDPDGDQP---G........TVD-RTE................DN............. 102
H1O.CM.x.pCMO2_3 -----DDVQ....P-LHAI-I--I-----.................-H-SP..I-S-S----------R--A--DTLAT---A-VVH.......GPQDNNLVE---I-Q-SIRDPDGDQP---W........SVD-RAE................DN............. 103
H1O.FR.92.VAU -----EE-Q....Q-LQAIQI--I-----.................-H-TT..S-S-N----------R--A-VD--AA-V-ASVVH.......GPQDNNLVD-----Q-S-RDP-VDQ-P--W........TVDHRAE................DN............. 103
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----D--Q....P-L-AIQI--I-----.................SHTSP..T-S-S----------T-HAHVDTLAA---A-VVH.......GPQDNNLVE-----Q-SIRDPDGDQP---W........TVDSGTE................DN............. 103
H1O.US.99.99USTWLA -----GE-Q....Q-LNAIQI--I-----.................-Q-SP..A-S-N--K-------R--A-VD-LAT---A-IVH.......GPPDNN-VE--D--Q-NIRDP-VDQPA--W........TVHSMAK................DN............. 103
H1O.US.x.I_2478B -----DDVQ....P-LQA--I--I-----.................-H-SP..I-S-N--K-------R--A--DTLAA-V-T-IVH.......GPQDNNLVE-----Q-SIRDP-ADQP-ENW........TVDSGAE................DN............. 103
H1N.CM.02.DJO0131 -----.-VN--..E-L-A--I--I-----.................-Y--NNNQ--------------T-----RE--Q---D-C--.......GLQ---D-P----D-----PA--S-AP--EPHQ....-TAT....................T-............. 106
H1N.CM.95.YBF30 -----.-VN--..E-L-A--V--I-----.................-Y--S..K--------------A-----RA------SSC--.......GPP---D-P----D-----TE--S--P--ESQQ....-TAT....................T-............. 104
H1N.CM.97.YBF106 -----.-VN--..D-LKA-KI--I-----.................-Y-DSS.Q--------------A-----RA-------A---.......GPQ---D-P----G-----HK--S-DP--ESQQ....-TAT....................T-............. 105
H1P.CM.06.U14788 -----.DEDLR..E--T-I-I--I-----.................-S-AR..GPS-NST--------S-----DQ-AG--IASH--.......-PE-LGGAD--DISQ-HIEDQGPPDN-VDTPGP....TTEQ................................... 102
H1P.FR.06.RBF168 -----.DEDLR..E--T-I-I--I-----.................-W-ER..GSS-NST--K-----S-----DQ-AG---ASR--.......-PE--GGAD--D-S--HIGDQGPPNNPVDTPGP....TADQRA................................. 104
CPZ.CD.06.BF1167 ----..EEEN....-LQAIKI--I--E--.................-Y--S..----S----------I----VEG--S---A----.......-LPTAP-VD--D-SK---APLDIDQVDPSVEPIAVGDCETIAAQAHTPPDTIS-PTGNLGNSN............. 125
CPZ.CD.90.ANT ----EELEGTD-.Q-LKA-KI--I-----.................-Y-KP..A-S-A----K----KK--D-VEGLAA-V-R-LV-.......GPD-HN-VD--D-QN-S-EPLGSPP-PLQNY.....FQTVQ-SGE.....Q-QHP-DNN..QN............. 118
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -----E--A-T..R-LQV--I--I--D--.................-Y-DN..K--------------A---H--AL------SC--.......--P--PT-P---ID----NPE--I-N---EHQQ....RTAVAEGHQQTP-G-DSI-GK-A.TN............. 124
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----.-VN--..E-L-AI-V--I-----.................-Y--D..S------K-------A-----RAL-----SSCV-.......GLQ--ST-P----D--S-NPE--L---E-EHPQ....-TATT.................................. 103
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----.-.---..E-L-A--I--I-----.................-F-S..---P------------K-----SAL-----S-C--.......-LE----------------SE--A-DC--EVPXRTET---N-N--....E-HSP--GTRA.EN............. 122
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----..EG--..N-L-AI-I-RI--E--.................-Y-SQ..S---R-----K----------NQ-G--V-ASC--.......--S--PQ-P---I---CISDL-TT-DT--IQPQ....-STTNRYSPTPTERD-A--DNRN.Q-............. 122
CPZ.CM.98.CAM3 -----E--D-A..C-LQA--I--V--S--.................-Y-DN..K--------------A-------L-----SS---.......--P--PA-L---I----I-TG--I-KP--EPQQ....-TATAEE-QQIP-G-DNL-GK-A.TN............. 124
CPZ.CM.98.CAM5 -----E--E-T..R-LQA--I--I--D--.................-Y-DN..K--------------A------E-GQ-V-SSC--.......--S--PD-L---ID----NPV--SAN---EHQQ....-TATVEG-............................... 107
CPZ.GA.88.GAB1 -----EPQD-A..R-LQA-KI--I-----.................-Y-SP..----K----------A--K--SE--G-V-A----.......-PPK-GD-E--E-DK-S-Q-V-TTQDV--SNTSQPQTAT-ETVPA....GGNYSI-GK-A.-N............. 124
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----G.-E--..R-L-A-KA--I--D--.................-Y-SN..R---S----------A-----CE--Q--FSSL--.......-HP--DD-P-------S-GPL-PA--I--TGPERTETTQ-ASEPA....ERDR-I-AAR-.-N............. 123
CPZ.TZ.00.TAN1 ----EE...-A..N-LY---I--I--D--.................-Y-SG..A-S-T----------Q--H-VDALAS---QYR--.......GPQ--PH-DI-D-SK-H--PLDQPASTE-G........DNQLGTQ.....P-NSA..................... 105
CPZ.TZ.01.TAN2 ----EE...-A..N-LQ-I-I--I--D--.................-Y-SA..A-S-T----------Q--H-VDALAN---QYR--.......GPQ--PH-A--D-SK-H-GPVD-PASTE-G........DNQ-SKQ.....P-NSA..................... 105
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----EE...-A..N-LE-I----I--D--.................-Y-SG..A-S-A----------Q--D-VDALAQ---QHR--.......GPP--P--D--D-SQ-R-AAGDHTPSPE-G........DH.................................... 95
CPZ.TZ.09.UG38 ----EE...-A..N-LS-IKI--I--D--.................-Y-SA..S-S-T----------N----VD-LAQ---HCR--.......GPQD-P-VD--D-SK-R-APLD-PENTE-G........NNQ-NTE.....THYSTERHN-................ 110
CPZ.US.85.US_Marilyn -----G--A--..Q-L-A--I--I--A--.................-F--N..S-------------KN-----NE--Q---S-C--.......--S--PD-P---IGG--INSE--STNP--EHQQ....-TATVE................................. 105

Rev start exon 1 end exon 2 start
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WRC.CI.98.98CI04 TGAPTISTISAAPTTSTISAG.....TRTPAMPVDNNCTT.VNTSEINHV-R--TT.GM.CKDCRIEIKES-RGD-VVCNK-G-...................ECYVNH--E---K-D-Q-GWQDEQYVRM---P-SVL----EPLNSSKL...-E---A-L--DMMTAT 270
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ............TTTPVTPPQ.....NTTPSMDVENNSTS.LNLTDTNHV-R--VT.GL.C-DCK-EIVES-RGD-VRCTQH................GNGTQTCYINH--E---H-D-Q-AWHDEQY-RM---P-YVL-R--E-LNSSKL...-E---A-T--DLMTAT 262
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H1B.FR.83.HXB2 VSTQLLLNGSLAEEEVVIR........SVNFT.DNAKTIIVQLNTSVEINCTRPNNN.TRKRIRIQRGPGRAFV....TIGK.IGNMRQAHCNISRAKWNNTLKQIASKLREQFGNNKTII................................FKQSSGGDPEIVTHSFN 377
H1A1.UG.85.U455_U455A -------------R-IR--........-E---.N---------VNP-K---S--Y-TRKNI-RYS.I-S-Q--Y....VT--I--DI------V--RD--R-IQ-V-EQ-KKK-N-KT.................................II-AS-----I--T----- 375
H1C.ET.86.ETH2220 ----------I--G-TI--........FE-L-.N---I------E----T----S--.--ES---..---QT-Y....AT-DI--DI--------EE---K--QKVKE--QKH-P-.--................................IE--P-----L--T----- 372
H1D.CD.84.84ZR085 ---------------I---........-E-L-.N---I---H--Q---------YKK.E-Q-TP-..-Q-Q-LY....-TRYTTRIIG--Y----GV------R-V-R--GNLLNQT-.................................II--P--------T----- 382
H1F1.BE.93.VI850 --------------GI---........-Q-IS.N-------H--E--Q---------.---G-HL..---QT-Y....AT-AI--DI-K------GTQ-----EYVKAE-KSH-P--.-A...............................IK-N------L--TM---- 367
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------------GKIKV-........-E---.--T-V------KT-----------TMKRIRMG.I---QT-Y....AT-AI--DI------VTKR--KEA-QNV-AE-GKI-NKSSEN...............................IT-NS-A---L--T----I 384
H1H.CF.90.056 --------------QII--........TK-IS.--T-N-----K-P-N-T-------.--TS-HL..------Y....AT-DI--DI---------TD--K--H-VVTQ-GIHLN-RT.................................IS--PN----M-VR----- 368
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----------I--GDII--........-E-IS.----N------KT---V-Y-----.---G-HM..---QVLY....AT-EI---I-ET-----ERD-S---RRV-T----H-NKT..................................IN-TSP----I-------- 368
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---------------II--........-E-I-.--T-N------ET-Q---------.---S-HM..---K--Y....-T-DI--DI--------GE---M--SRVKE--K-H-K-GTI................................TFKPPNP------L--M-- 378
H1O.BE.87.ANT70 -----I---T-SKGK..--......MMAKDIL.EGG-N---T--STLNMT-E--QIDI..QEM--..--MAWYSM..GIG-TAGNSS-A-Y-KYNATD-GKI---T-E.RYL..ELVNNT.....GSINMTF.....NHS.................----L-VTHLH-- 371
H1O.CM.91.MVP5180 -----I---T-SR-K..--......IMGK-I-.ES--N---T---PINMT-I-EGIA.EVQD-YT..--M-WRSMTLKRSNNTSPRS-V-Y-TYNKTV-E-A-Q-T-I.RYL..NLVNQT.....ENVTIIF.....SRT.................----A-VSHLH-- 378
H1O.CM.94.BCF06 -----IM--T-SRGK..--......IMGR-I-.--T-N-V-T----INMT---KGRG.KIQ--AT..--L-WVSM.AAKTESQNTGS-I-Y-MYNNTE-I-----T-E.RYL..ELVNKTRNLSKTRNFSI#YSTT...................V#----I-ASSLH-- 384
H1O.CM.96.96CMA102 I----I---T-SKGD..--......IMGR-I-.-S--N-L-T--S--SMT-E--Y-L.SVQQ---..--MSWYSV..GIGRDNATDP-R-F-SFNTTD-VK----T-E.RYL..ELVNNSKT...XNISIIF.....SNS.................A---L-VAFLH-- 380
H1O.CM.98.98CMA104 I----I---T-SKGK..--......IMGKDI-.AGSRN-L-T--STIN-T-E--F-L.-VEQMK-..--MAWYSI..DIGRGNTSDP-R-F-KFEET--KEA-X-T-E.RYL..ELVNNT-....DNVSVIF.....NRS.................ND-----AFLH-- 378
H1O.CM.99.99CMU4122 -----V---T-S-GK..--......IMGK-I-.-SG-N---T-DSAIN-T-E--W-Q.SVQELK-..--MSWYSM..GISSPLSNAS-L-Y-RYNATE-KKA-----E.RYL..ELVNNTNNTXDNVS.......................MI-SK-T---S--AHLH-S 375
H1O.CM.x.pCMO2_3 -----V---T-SK-K..--......IMGK-IS.-S--N---T--ST-NMT-E--W-Q.-VQE---..--MAWYSMGIIREE-SSNLS-L-Y-KYNITD-EKA---V-E.RYL..ELVNYTD....GNASMTF.....KET.................-------TQLH-- 378
H1O.FR.92.VAU -----I---A-SKGN..-T......IMGKDIS.-SGEN-LIT---DMT-A-E--GSQ.-IRK-MA..--MAWYSM...ALSNTK-DT-A-Y--Y-ATD--KA--N-TE.RYL..ELVEYNQ....TDVTIKF.....GNH.................----A-VTNFF-- 377
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----I---T-S-GN..--......IMGK-IS.--M-N---T--STINMT-V-QG-Q.SVQE-Q-..--MAWYSM.SLAQEGKPN-S-I-Y-KYNISD-EKA---T-E.RYL..DLRNNT.....NTVNITF.....ERS.................I---S-VTHLH-- 382
H1O.US.99.99USTWLA ---H-IF--TISKGK..--......IMAK-IS.S-SDN-L-T--STINMT-M--G--.SVQEM--..--MAWYSMG..LGNGYTNRS-I-F-TYNATE-KE--QG--E.RYL..ELVNYT.....EKINITF.....KNS.................TD--I-VTHLH-- 378
H1O.US.x.I_2478B -----I---TIS-GK..--......IIAK-IS.ATGNN---T---TINMT-Q--GHQ.DVQE-MT..--LAWYSMELKKD##NTSKS-I-Y-EYNPKD-EKA-R-T-E.RYL..ELVNNT.....GNINMIF.....NYS................-T------TQLH-- 391
H1N.CM.02.DJO0131 I----I-----DK.DI---.........N-S....GGNLL--W-EI-TM-----G--.-GGQVQ-..--AMT-Y....N-E-IV-DI------V-N.E-RSMWNKTKE.KIK..SLLGNN-.............................TFKAQEKN-----VTHLM-- 366
H1N.CM.95.YBF30 I----I-----NTDGI---............N.-SHSNLL--W-ET-P------G--.-GGQVQ-..--AMT-Y....N-E-IV-DI---Y--V-KEL-EPMWNRTREEIKKIL-K-N...............................ITFRARERNE--L-VTHLM-- 376
H1N.CM.97.YBF106 I----I-----DTDDI---..............HHGGNLL--W-ET-S------G--.-GGQVQ-..--AMT-Y....N-E-IV-DV---Y--V-E.E-GSMWNKTKK.KIK..RLLGN...............NTTFK..............AQDKN---L-VTHLM-- 365
H1P.CM.06.U14788 -----I---T--KG-PLVI........TQ-VS.-TG-V---K--E--SLT-I--G--.--GQVQL..-VMTWY.....NMKHYV-DI-A----V--EN-KR--EWVSEAIWKAYPQHSNHTSK........................HNHTFV--N-T-----VSSLH-S 389
H1P.FR.06.RBF168 X---XI---T---X-PLVI........TQ-VS.-TRYV---K--XN-SLT-V--G--.--XQVQ-..--MTWY.....NMKFYTXDIXK-Y--X-MQX-TK--ESVSKAIWKAYPQPPN............................QNHTFV-RN-T-----VSFLH-S 378
CPZ.CD.06.BF1167 IA-A-H----VE-G-TKAY........Y-EAKHNAPLL-KFNKA-VFN-T-V--G--.--GQVQ-..---MT-Y....N-RNV--DT-K-F-YVNKTL-E-ATEAAKVAIN-TLK-TTFKN......................TTYTFRTDGDL-WI----Q-TQ--W-- 388
CPZ.CD.90.ANT -A-W-----TYQTNTS-VM........NGRKN.ESVLVRFGKEFENLT-T-I--G-RTV-.NLQ-..---MT-Y....NVEIAT-DT-K-F-TVNKTL-EQARNKTEHV-A-HWKKVDNKTN............................AKTIWTFQD----VKV-W-- 380
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -T-X-I-------NSTXX-........TEXMX.XMDX-----FHKR-QMT-I--G--.S-GQ-Q-..--AMS-Y....NLENI--DT---Y--X-A-E-EQRXXDTXRAIKSLKPGSNITF.................................TDQQ-------NMM-- 362
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 I----I------TSNI---.........N-SK.-...-LL----E-IP------G-K.--GQVQ-..---MT-Y....N-ENI--DT---Y-EVN-T.-EQIWNTTKQIIINN.......RK............................NIT-IPNP---L-VTNLMI- 361
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ----F--------GNKTVV........R-RSK.S-TE------A-AIY-----LG-K.-IEG-P-..---QI-Y....RTKTVV-DT-G-E-R-NGTA--E--R-VKEA-NNTYR-LNLSL............................TEIN-EGA----L-VT--Y-- 370
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 AT---I----T-DNQT-A-...........ID.PSENLA-I--KDP-K-T-R--G--.--GQ-Q-..--AMT-Y....N-ENVV-DT-K-Y-E-NGTQ-AKA-NETKEV--NILRK..................................NIS-MVP------VTN-H-- 366
CPZ.CM.98.CAM3 -T---I----V--NKTIA-..............R-GYXFLXXFQXX-S------G-X.S-GQ-Q-..---MT-Y....N-ENIV-DT-R-Y-Q-N-TV-DER-NETGQA---L-T-LTQV................................N-TV-P-----VTNMM-- 377
CPZ.CM.98.CAM5 -T--VI--------GPAVA.........RSED.LRH-I--I-FKEGIN-I-M--G--.S-GQLQ-..---VS-Y....N-ENIV-DP------V-K-Q-MKK-NET-LAIAKYDKSIAKV................................T-TPNP------TNMM-- 373
CPZ.GA.88.GAB1 -T----I------GNITV-........VE-KS.K-TDVW----VEA-SL--H--G--.--GEVQ-..---MT-Y....N-ENVV-DT-S-Y-K-NGTT--R-VEEVKKA-ATSSNRTAAN-...............................TLNRA------VTH-M-- 375
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -T---I---------E-VF.....RTKNMTAP.GLSD-V----KRAIP---S--G--.-GRA-NL..S--TT-F....NTEAL---P-K-S-HLNGTL---I-NR-KQ-IKNSTTWHRGD-...............................T-TKHP-----V-NFM-- 378
CPZ.TZ.00.TAN1 IA-A-H-----E---TKAY.........FVN-.SVNTPLL-KF-V-INLT-E-TG--.--GQVQ-..---MT-Y....N-ENVV-DT-K-Y-SVNATT-YRN-DWAMAAINTTMRARNETV.............................QQT-QWQRD----VTSFW-- 375
CPZ.TZ.01.TAN2 IA-A-H---T-E-N-TKAY.........FADV.NVNPPLL-KF-E--SLT-E-TG--.--GQVQ-..---MT-Y....N-ENVV-DT-K-Y-HVNATL-DQS-SRAMEAINKTLALYNKAV..............................NEKFEW-K----VSSFW-- 383
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 IASW-H---TYEK-KTKVY.........HTNV.T-NPPLL-KF-ETIH-T-E-TG--.--GQVQ-..---MT-Y....NRENIF-DT-K-F-YVNATE-RR--EMAKTA---ATK..................................KPTLNITRPK----VENFW-- 381
CPZ.TZ.09.UG38 IA-A-H---T-EKHNTTAY.........FATP.THN-PLLIKF-K--DM----TG--.S-GQVQ-..---MT-Y....N-ENIV--T-K-Y-TVNYQE-SHAIGEAKKVAE-ALKK-I-FR..................................WNQ---L-VTNFW-- 366
CPZ.US.85.US_Marilyn -T---II-----TKN-TV-..........SK..NF-DI-L--FSEG-NMT-I--G--.-VGNVQL..---MT-Y....N-P-IV-DV-E------KLT-EKQR-YTLEIIKKEANLT-V.................................ELIPNA-----V-NMML- 357
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MAC.US.x.239 T--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLTMK-R--G-K.-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINDRPK--W-WF.GG--KDAI-EVKQTIVKHPRY...TGTNNT.DKINLTAPGG.......................----VTFMWT- 394
H2A.DE.x.BEN T--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLTMR-K--G-K.-VLP-TL..MS-LV-.....HSQPINTRP---W-RF.GGR-REAMQEVKQT-VQHPRYKGINDT..........................GKINFT-PGA-S---VAFMWT- 389
H2A.PT.x.ALI T--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKHYNLTMH-K--G-K.-VVP-TL..MS-LI-.....HSQPINKRP---W-WF.KGE-RKAMQEVKET-VKHPRYKG-NDT..........................NQINFT-PGR-S-A-V-YMWT- 386
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST T--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKFYNLTVH-K--G-K.-VVP-TL..MS-LV-.....HSQPINRRP---W-WF.KGE-KEAM-EVKLT-AKHPRYKG-NDT..........................EKIRFIAPGERS---VAYMWT- 384
H2B.CI.x.EHO T--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGK.--RTI-SLNSYYNLTMH-K--G-K.MVVP--T..VS-IL-.....HSQPINKRPK--W-WF.KGN-TEAIQEVKETIKNHPRYSG-TNI..........................SQIRLAEHARSS---VRYMWT- 387
H2B.GH.86.D205_ALT S--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHEK.--RTI-SLNTYYNLS-H-K--G-K.-VVP--T..VS-LL-.....HSQPINKRP---W-WF.KGN-TEAI-EVKRTIIKHPRYKGGAKNIT........................SVKLVSEHGK-S---TTYMWT- 391
H2G.CI.92.Abt96 T--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLT-X-R--G-K.-VLP-T-..MS-LV-.....HSQPINERP---W-WF.GG--KEAMQEVKETVVKHPSY...KGTNDTKXITFTTPGEG.......................S---VKFMWT- 395
H2U.FR.96.12034 T--WFGF--TRS-NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLTMY-R--G-K.-VLPVT-..MS-LV-.....HSQAINN-PK--W-WF.GGN-KGAIQEVKETIANHPRY...HGTKNI.SQINLAEPAG.......................--S-VKFMWT- 390
COL.CM.x.CGU1 -MSHV-V-A-KELSDWAKD......REG-WKN.-SGTIEYYWFPKDIALG-I-RG-S.SHRNLNT..AN-AK-Y....YELIPYSKGIYGR-QFVPMTGQ-KKNKTQFAIEIKKNLTAWLERISRKNI.....................TITPRNGNRTS---ATFTFVI 387
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 A--W-QF---DE-RAEE-HV....IRK..GLE.NKTI--RIPPEYNLRLD-V--G-K.-YRATHM..AT-LS-Y....-TFVERLRIKR---RM.-GN-SGAVSD-KQV-KGIY...NVTN...............................ITMHYP---R-VQRVW-Q 370
DEB.CM.99.CM40 A--WVQF---DE-RAEELHI..IRKEVKGEVQ.NGSI--R-PAKYNLTLT-V--G-K.-YRA-HM..AT-LS-Y....-TFIQRLRIKR---RL.NGS-A-AT-EMRQ-IL-I--KANRTNN..............................LTIHYPK--R-VQSVW-Q 389
DEB.CM.99.CM5 A--WMQF---DE-RAED-HI....IRK..GLE.NKTI-VRIPPKYNLSLD-V--G-K.-YRAVHM..AT-LS-Y....-TFIPRLRIKR---RM.-GN-TGAV-E-R-R-K-IY...NVTK...............................ITVHYP---R-VQNTW-Q 371
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 A--W-IM-STVELLDNHTQI.....IRNTSKD.NQTIA-LFRKSSVIKLK----G-V.-L-GLNM..AA-IVMR....ATIIPRRAI-R-A-K-VGGN-TR-RQE-EKAVK-E-NI-G-VKW...............................DVPRV-----TSSAR-Q 385
DRL.x.x.FAO I-SHFGF--TKHGQDEL-ET.....RGKPD-L.NHKYVFR-NKKWNLK-I-R-KG-R.SIISTPS..AS-LL-Y....HGLEPGK-LKRGM-KF.EGQ-GKA-GSL-KE-KSVS-SIWRNTTNSTCISLKGKKI....QDRNVTGCMLKQLKVDNYTTK--LASENLMML 428
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----I---T--KGNNATI.......I-S-SS.-S-TD---K-ANP---T-E-TG--.--GQ-QV..--LTIY.....NSENI---T-K-F-KYNXTA-QKA-QATVRA-KTNLTHYFN....................................K-------VTSLH-- 365
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----I---T--K-HAT-I........-K-S-.-SG-D---K-AR----T-E-TS--.--GQ-QV..--MTIY.....NSENIV--T-K-F-KYNKTN-Q-A--DTVRA-KANQIRFQ.....................................N-------VTFLH-- 358
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 IT-GIG----RS-NRTE-W.......QKGGND.NDTVI-KLNKFYNLTVR-R--G-K.-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTRLK--W-HF.QGD-KGAW-EVREEVKKVKNLTEVS-E...........................NIHLRRIW..----SANFW-- 381
GSN.CM.99.CN166 -A-W-H---TYQPGNNTRIM.......MNGMK.NESIV-GFGEDYHLNLT-I--G-K.-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQVIVG--T-K-Y-RLDPDR--RAIREAMKAMN-HWE-KTG...........................RNDTQIRWTSEPK--L-VQ--W-Q 393
GSN.CM.99.CN71 -A-W-H---TYQPGNNTRVM.......MNGKK.NESIV-GFGEDYQLTLT-I--G-K.-L-NLQ-..-A-MT-Y....SQIIVG-DT-K-Y-KLNHT--DIAIR-AMKAMKNHWEKINNDTT........................PNKTQIRWTSEPK--L-VQ--W-Q 398
LST.CD.88.SIVlhoest447 --SFFGF--TNHTDDEL-PL...TPKKMG-LL.EAKFVYK-AGKWGLI-R-I-KG-R.SEVSTIS..ST-LL-Y....YGLEHGSRL-L-Q-KF.EGQ-GRMFHNLGNM-KRLNATAMNYTHGNCIDNT...........KPCGRQLKGLPIANMTRR--NLATEMLMHT 418
LST.CD.88.SIVlhoest485 --SFFGF--TNHT-DKL-PL...TPKKMG-LL.-AKFVYK-SGKWGLI-R-I-KG-R.SEVSTIS..ST-LL-Y....YGLEHGSRL-L-Q-KF.EGQ-GRMFNNLGKM-QKLNATAMNYTNGQCPEGK...........QPCGRHLKGLPIANMTRR-EGLATEMLMHT 417
LST.CD.88.SIVlhoest524 --SFFGF--TNHT-DEL-PL...TPKKMGDLN.GAKFVYK-AGKWGLI-R-I-KG-R.SEVSTIS..ST-LL-Y....YGLEHGSRL-L-Q-KF.EGQ-GRMFNNLGRM-KKLNETAMNYKEGNCSTPG...........KPCGRQLKGLPIANMTRR-V-LATEMLMHT 420
LST.KE.x.lho7 --SFFGF--TNHTRDEL-PL...TPNKMEDLN.GAKFVYK-AGKWGLI-R-I-KG-R.SEVSTIS..ST-YL-Y....YGLEHGSRL-L-Q-KF.EGQ-GRMFNNLGKM-K-LNAEAMNYTEGTGTCDSKK.........TTCGRKLKGLPIANMTRH-A-LATEMLMHT 415
MND-1.GA.x.MNDGB1 --SFFGF--TMHK.-GELIPIDDKYRGPEE-H.QRKFVYK-PGKYGLK-E-H-KG-R.SVVSTPS..AT-LL-Y....HGLEPGK-LKKGM-TF.KGR-GLA-WSL-KE-NKLNDSI-VNQTCKNFTSTGEENKQNTDKQKEFAKCIKTLKIDNYTT-.--RAAEMMMMT 412
MND-2.CM.98.CM16 T--MCGSS-TKHDYNEL-QT..NTKKGKEE-H.-HKYVYR-DEKYNLQVV-R-KG-R.SVISTPS..AT-LI-Y....SGLEPGK-LKKGM-QL.KGQ-GIAMHDL-IE--KIDSSIWRNVT.KGYCKGLKRK.......ENRTGCALKTIKVSDYTTK-E-GAE-IMLL 407
MND-2.GA.x.M14 I--MFGF--TKHNYDEL-LV..NPQ...KE-H.-HKYVYR-NKKWGLKVV-D-KG-R.SIVSVPS..AS-LI-Y....HGLEPGR-LKKGM-RL.IGQ-GRA-NALSRE-KKVNASIYRGFNASGPCRGINNR.....GVVNKTGCALKTIEVSNYTTI-E-GAE-IMIL 407
MND-2.x.x.5440 I--MFGF--TKHDYDEL-QT..NPRKGKDE-H.-HKYVYR-DKKWGLQVR-R-KG-R.SIISTPS..ST-LL-Y....HGLEPGK-L-KGK-QL.EG--GQA-HSLSLE--KINDSIYKDNH.NMTCKSSNNK.......KNTTGCHLKTISISESTVK-E-GAE-IMLL 428
MNE.US.x.MNE027 T--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHSK.--RTI-SLNKYNNLTMK-R--G-K.-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-RF.EGN-KEAI-EVKQTIVKHPRY...TGTNNT.DKINLTAPRG.......................----VTFMWT- 395
MON.CM.99.L1_99CML1 -A-WFQ--STGNAPNTTVMM........NKQK.NESIVVRLAKHLH-N-T-I--G-K.-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVG--T-K-Y-KVNKTQ-ETA-QAVHEAVKTEWEKKNNGTN..........................VTTISWRFQPQ--K-VQ--W-- 379
MON.NG.x.NG1 ---WFQ--ATS-TNXTTVMM........NGKR.NESIV-RLXKTL--N-T-I--G-K.-LRNLQ-..-A-MT-Y....SQIIVG--X-K-Y-QVNKTQ-DAA-HAAHXAIXXEWESKNNNVT..........................VANITWRYQPK--N-VQ--W-- 390
MUS-1.CM.01.CM1239 -A-W-Q---TYL-GNNTAVM.......MNGDK.NESIG-KFGE-FR-NLT-L--G-K.-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVG-DT-R-Y-K-NKTQ-DVA-R-AMLAM-KHWHGRLEKQGE.NITEE...................KIKIRWTSQPK--N-VQ--W-- 396
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -A-W-Q---TYL-GNNTAVM.......MNGDK.NESIG-KFGE-FR-NLT-I--G-K.-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVD-DT-R-Y-K-NKTQ-DPA-R-AMLAM-KHWHGRLQKQNHSSINET...................KIKIRWRSEPK--Q-VQ--W-- 402
MUS-2.CM.01.CM1246 IA-W-Q---TYLPGNDTAVM.......MNGDK.NESIA-KFGE-FR-NLT-I--G-K.-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVD-DT-R-Y-K-NKTQ-DPA-R-AMIAM-DHWH-RLQKANK.TINKT...................EIKIRWTSEPK--R-VQ--W-- 400
MUS-2.CM.01.CM2500 -A-W-Q---TYLPGNDTAVM.......MNGKK.NESIA-QFGE-FR-NLT-L--G-K.-IRNLQ-..-A-MS-Y....SQLIVD-DT-R-Y-K-NKTQ-DPA-R-AMKAM-AHWA.KMD.....NRSES...................DIKIRWTSEPK--R-VQ--W-- 383
OLC.CI.97.97CI12 --SFFGF--TRHKASRL-PI.TGDLNHKPREG.TGVYVMAIADKYKL--E-I-KG-R.SIVSVNS..AS-LVYY....AGLEPY--IDKGL-RF.KGQ-GWM-YALGKG-EKENNTWANYTGVNITGIGR.....NSTTFAKAIKR...FKFDE-LKR---DAAENMMMM 408
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ---SFG----IS-NRTW-Y.........QRKQ.S-RTI-GLNSFYNLTVS-R--S-R.-I-G-SL..AT-.V-.....ISL-VEKRPKG-W-RF.YGN-KGAW-EVKE-VIQTK-YKG-NDT...........................TKINIRSVY---D-TKYFWL- 380
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---SFG----IS-NRTW-Y.........QRKQ.S-RTV-GLNREYNLTVE-R--S-RTVKGIS.L..AT-.V-.....ISLRVEKRPKG-W-RF.YGN-TGAWEEVKKEVIKTK-YKG-NDT...........................KKIYIRSHY---D-AKYFWL- 389
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -ASGFG----INVN-TW-Y.........QRRQ.S-RTV-GLNSFYNLSVT-R--S-R.-V-G-SL..AT-.V-.....ISLRVEKRPKG-W-RF.EGN-TDAW-EVKERVKTTK-YRG-SNT...........................DKIKIRTVY---D-ARYFWL- 391
RCM.NG.x.NG411 ---SFG----IS-NRTW-Y.........QRKQ.S-RTV-GLNRHFNLTVT-R--S-RTVKGIS.L..AT-.V-.....ISLRVQKRPKG-W-RF.DGD-KGAW-EVKEAINKTK-YKG-RQP...........................ENITIRSVY---D-AKCFWL- 385
SAB.SN.x.SAB1 ---GIGI---YVANRTE-W.......QKNGNS.NDSVI-RLNRYFNLT-R-R--G-K.-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTRLK--W-WF.GGN-RGAW-EVKETIVRLPPKKYSGTN..........................DTNKI-L-RQW----SEFFF-- 391
SMM.CI.79.SIVsmCI2 T--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLTMR-R--G-K.-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.GG--KEA--EVKET-VKHPRY..KGGTNDT.RKINFTEPGRK......................S---VAFMWT- 404
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 T--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLT-R-R--G-K.-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.GGS-RKAIQEVKET-VKHPRY...TGTNDT.NKINLTAPGG.......................----VTFMWT- 391
SMM.SL.92.SIVsmSL92A T--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.S-RTI-SLNKTYGL-LH-R--G-K.-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.KGE-KKAIREVKETIVQHPRY...TGTNRT.EKIYLTAPGG.......................----VTFMWT- 396
STM.US.89.STM_37_16 T--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLTMS-R--G-K.-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.GGE-RGAI-EVKET-VKHPRY...TGTNDT.AKIRIVAPGG.......................----VTFMWT- 393
SUN.GA.98.L14 --SFFGF--TRHK-DEL-PI....NNKVGQGA.EGEYVWK-AAKWGLV-Q-I-KG-R.SQVSTIS..ST-LL-Y....YGLEPGSKL-L-Q-KF.VGQ-GRAFATLGKL--QVEPLANMSNG..CTFDNITKT....CRFTNGTDFKKMIKFKPMEKH-A-AATEMLMMT 421
SYK.KE.x.KE51 A--WFQ---TYKAKDK-RFI.......RQKDK.NESVI-L-PEKLGLQLV-E--G-E.SI-N-QL..AA-FFLPVI.QGRL-TGKAAKR-F-KV.KGE-GKFFE-VHNESIKVWK-................................VTSTSWRSQPQ--L-VR--W-Q 380
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM A--WFQ---TYKAKDK-RFI.......KQKDK.NESVI-L-PEALRLQ-I-E--G-E.SI-N-QL..AA-YFLPVI.QGKL-TGRDAKR-F-RV.TGN-TEFF--VHEQATKTWK-................................VTNTTWRSQP---L-VR--W-Q 373
TAL.CM.00.266 AA-W-I---TK.-NHTQVI........HQAPK.NESAI-LLGKEHNLT-T-I--G-R.-I-DLQ-..AA-LM-H....SQIIAGK-LNR-Y-KL.EGN-TKAMESANEEIAKRYKEHINNTD..........................KVNITWTAVRR--L-VQLFWHA 373
TAL.CM.01.8023 AA-W-V---TK.-NQTQ-I........HQAPK.NESAI-LLGKEHNIT-Q-I--G-R.-I-DLQ-..AA-LM-H....SQIIAGKDLKR-Y-K-.EGN-TRAMEDVNE-IAKAYKDHINSSS.........................GTAQIRWQGVRK--L-VSLFWHA 390
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --SAFGI---Q--NRTE-W.......QKHGVS.N-SVI-KLNKHYKLK-V-R--G-K.-VLPVT-..MA-LV-.....HSQQYNTKL---W-HF.QGD-KGAWREVRKTIV-LPKEKYRGTN..........................NTRQIWLSRQW----AANIWL- 392
VER.DE.x.AGM3 -T-G------YS-NRTQ-W.......QKHRVS.NDSVLVLFNKHYNLTVT-K--G-K.-VLPVT-..MA-LV-.....HSQRYNTRL---W-HF.QGN-RGAW-EVKNEIVKLPKDRYQGTN..........................DTEEIYL-RLF----AANLW-- 401
VER.KE.x.9063 ---G------YS-NRTQ-W.......QKHRVN.NDSVIVLFNKYYNLTVT-K--G-K.-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTKL---W-HF.QGR-REAW-EVKEEIIKLPKDRYRGTN..........................DTEKIYL-RQF----AANLW-- 401
VER.KE.x.AGM155 -T-G------YS-NRTQ-W.......QKHGVS.NDSVL-LLNKHYNLTVT-K--G-K.-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTRL---W-HF.QGN-KGAW-EVQEEIVKLPKERYQGTN..........................DTNKI-L-RQF----AANLW-- 396
VER.KE.x.TYO1_patent -T-G------YH-NRTQ-W.......QKHRVN.N-TVL-LFNKHYNLSVT-R--G-K.-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNMKL---W-HF.EGN-RGAWREVKQ-IV-LPKDRYKGTN..........................NTEHIYL-RQW----ASNLW-- 394
WRC.CI.97.97CI14 I-SFFGF--TRHK-GEL-EV.IGNINHKPKEG.SG-FVYK-PDKYN-K-E-H-KG-R.SLVSVNS..AS-LIYY....AGLEPHR-I-KGL-KF.TGL-GKM-YDLGKN-EKYNSSWVNYTEGDCNSKN......NSADFAKCIKR...FQIRNFTRQ-A-RATENIMMI 410
WRC.CI.98.98CI04 I-SFFGF--TRYKKGELVEI.IGNINHRPHEG.TG-FVYK-PSRYK---E-N-KG-R.SVVSVNS..AS-LIYY....AGLEPHR-I-KGL-KF.KGL-GHM-YDLGKN-Q-YNNTWVNYTE.DCNQKN......DSREFAKCIKQ...FQIRNFTRK-A-RATENIMMI 420
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 I-SFFGF--TKYDKGEL-EV.IGNINHKPKDG.TG-FVYK-PAKYN-A-E-H-KG-R.SLVSVSS..AS-LIYY....AGLEPYK-I-K-L-KF.TGQ-GHM-YGLGKE-QAYNSSWVNYTE.ECNKKG......NSSAFATCIKQ...FQIRNFTKQ-A-RATENLMMI 412
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CD4 binding CD4 binding gp120 end gp41 start

V4 glycosylation NIT glycosylation NES fusion peptide
glycosylation NST V5

glycosylation NST

H1B.FR.83.HXB2 CGGEFFYCNSTQLFNSTWFNSTWSTEGSNNT...........EGSDTITLPCRIKQIINMWQKVGKAMYAPPISG...QIRCSSNITGLLLTRDGGN............SNNESEIFRPGGGDMRDNWRSELYKY.KVVKIEPLGVAPTKAKRRVVQ.......REKRAV 513
H1A1.UG.85.U455_U455A ---------TSG----I-NG-MSNDM-P-G-................---Q-----------R--Q-------Q-...V---E-------------T............N-TKN-T------------K------.-------------R------E.......------ 506
H1C.ET.86.ETH2220 ---------TSN-----KLELFN-STNL-..................---Q-----------G--R-------E-...I-M-R------------AK...........EPHSTK-----E---------------.---E-K--------P-----E.......-----A 502
H1D.CD.84.84ZR085 ---------TSG----A-NI-GH--GLNDTI................--I------------E----------E-...--N---------------A............N-TQNDT-------------------.--------------------E.......-----I 513
H1F1.BE.93.VI850 -R------DTSG---D-GS-NGT........................----------V----G--R---TS--A-...N-T-N--------------.............ESNI-T---E--N-K----------.---E-------------Q---.......-----A 489
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -R-------TSG----SLLR-NS-EN-T...................-----K----VR---R--Q-------A-...N-E-N-S----I-------N........NNTNTS-----------------------.-T---KS------R-R----E.......------ 516
H1H.CF.90.056 -R-------TSG----S-EMH-NY-SNDTKG.............NEN----------V----R--R-------Q-...N-M-V------I--I-E--............ASA-NYT-------------------.---------I----TR----E.......------ 502
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----L---TSK----S-DKNSIEATNDTSX..............A---I--K----VR---RT-Q-I-----A-...N-T-T--------------R........GNG-E-GT-T---T--N-K----------.---E----------------E.......------ 505
H1K.CM.96.96CM_MP535 -A-------T-K---E-GE-G-.........................--------------------I-----A-...S-N-------MI-------.............-THN-T-------------------.---Q-----I---R-R-----.......------ 499
H1O.BE.87.ANT70 -H-------TAKM--Y.T-SCNGT-....CSVS..NVSQGNNGT.....---KLR-VVRS-IRGQSGL-----K-...NLT-M-----MI-QM-...........NTWN-S-NNVT---I----K-I--T--FN-.---RVK-FS----RIA-P-IST...RTH------ 511
H1O.CM.91.MVP5180 -H-------TSGM--Y.T-INCTKSG...CQEIKGSNETNKNGT.....I--KLR-LVRS-M-GESRI-----P-...NLT-H-----MI-QL-QP............WNSTGENTL--V----K-I--TK--N-.---Q-K-FS-----MS-PIINI..HTPH------ 521
H1O.CM.94.BCF06 -H------DTSR---Y-FKCNGSQC.........NETNKTQTNKTQDTII--K-R-VVRS-I-GELGL-----P-...DLT-K-----MI-QL-TP...........YN-SCDNVT---T------I--T---N-.--IQVK-FS-----IS-PIIGL..NTTH-G---- 528
H1O.CM.96.96CMA102 -H-------TSGI--Y.N-TCLGT-....C-DNSTNNTNSINGT-M...I--KL--VVRS-I-G-SGL-----K-...NLT-R-----MI-QI-XP..........WGSNITNDTT---V----E-I--TQ-FN-.---RVK-FS--X--IA-P-IGT...GIH-DR--- 525
H1O.CM.98.98CMA104 -H-------TSGM--Y.T-TCNKTN....C-NN..RTDNSTNDT.....I--KLR-VVRS-IQG-SGL-----K-...TLT-M-----MI-EMERS.WNGSATKDIN.ATW-INAT---I----K-I--TQ-FN-.---RVK-FS-----IA-P-IGMG.TGTH------ 529
H1O.CM.99.99CMU4122 -H-------T--M--Y-FSCNGT-CTNNQ........SNSXNKNGTLTEI--K---VVRS-IRXESGL-----K-...PLK-E-----MI-QK-EP..........WNKT--THAT--------K-I--T-----.---RVK-FS-----IA-P-IGT...GTH------ 520
H1O.CM.x.pCMO2_3 -H-------TSGM--Y.T-SCKGTN....C-TN....QSSNETS.....I-------VRS-MRGESGL-----K-...NLT-R-R---MI-QI-MP...........WNKSEANVT---V----K-I--T--F--.---E-K-FS-----IA-P-IGT...DTH------ 516
H1O.FR.92.VAU -H-------TN----H.T-SCKKNMTY..-KINCTNISNNSNGTQ...AI---LR-VVRD-MRG-SGL-----P-...NLV-R-----MI-QL-TP..........WNKTHPN-TTL-------K-I--TQ-F--.---RVK-FS-----IA-PTIGT...STH-----A 524
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -H-------TSKM--Y.T-SCIGTN....C-SNQ...NSSNSNDT...RIY-----VVRS-IQG-SGL----RK-...NLT---L---MI-QL-MP..........WNST--SNAT---T----K-I--T--F--.----VK-FS-----IA-P-IGT...GTQ------ 524
H1O.US.99.99USTWLA -H-------TN-M--Y.T-ECNN-N....CRIQNDNNTYENSTRT....IY--LR-VVRS-MRG-SGL-----K-...SLT--------I----AL.........IXRX-S-PNIT---T----X-I--TQ--N-.---RVKSFS-----IS-P-IGT...NHQ------ 523
H1O.US.x.I_2478B -H-------TS-M--H.N-SC-GT-....CSYTGILYNHTFSQNTTSTKI---LR-VVRS-MRG-SGL-----R-...NLT-G-K---MI-EM-EPWKGNQNSTDGNQN-TDRKS----T--N-K-I--T--LR-.---R-K-FS-----IT-P-IGF...GTR------ 549
H1N.CM.02.DJO0131 -----I---TSR---ESMN.....................TNGTNG--------R--V-L-TR---GI-----R-...NLT-N-T----I-EHS--................SNGTVY-T--N-VNL--Q-----.-T-S---I----G-----T-S.......-----A 488
H1N.CM.95.YBF30 -R-------TSK---EELL-E-GEP......................-------R--V-L-TR---GI-----R-...VLN-T------V-EYS--P.............DTKET-VY-S--N-VNL--Q-----.---S---I----G-----T-S.......-----A 500
H1N.CM.97.YBF106 -X-------TSR---ESE.......................NKTNK--I--------VXL-TR-X-GI-----R-...NLS-X-S----I-EHS-...............E-GNKTVY-S--N-VNL--Q-----.---S---I----G-----T-S.......-----A 486
H1P.CM.06.U14788 -H-------TSS---FSYTWNDTTWRAAG-.......HNT...SENI.--S--L--VV-S-MR--SGLF-T--E-...ELK-Q------M-E-ELPYN...........DSSKNTTLS-I----TNI------P-.---QVKA-A-----IS-PTIMA..HDGH-K---A 531
H1P.FR.06.RBF168 -H-------TSS---YSYTCNEKGVCSI--.......HTGNYT-ENI------L--VV-S-MR--SGLF----E-...-LQ-H------I-D-ASPYN..........ANSSSNTTLS-T-----HI------P-.---QVKA-A----RVS-PTIMX..HDAH-K--GA 525
CPZ.CD.06.BF1167 -Q------DLKNWT-NGIEID........................GMLIA---LR--V-H-GI-SRGI-L--RE-...-VK-V-S---FIM-AETNDTDG...............TIT-TFSAKVEDYWKVEMSRY---E-Q--S-----G--P--GDP.EAKS-S--EI 515
CPZ.CD.90.ANT -Q------DI-PW--A-YTGNLITNGAL....................IAH------V-H-GI-S-GI-LA-RR-...NVS-T-S---IM-.EGQIY..............--TVKVS-AARVA.-Q--A--SR-.Q--E-X--S----TX--PEIKQ....HS-Q--GI 506
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---------T-P---NS-T-T-S-DIN-S.................N-IIN---R--V-S-MR---GI-----R-...T-S-T--------EL-R-LP.......RNGTNT-NKLTLY-T--E---L--L--H--.---S---I----S----HT-T.......-----A 497
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---------TS---TNQN........-NTTG...............N---Q---R--V-L-TR---GI-----K-...P-N-L-----II-D..............YTK-GT-KYTIY-T----TNL--Q-----.---S---I----G----HT-T.......-Q---A 483
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---------TSN---QSTI.........................NNITHI----R--V-Q--G---GIF----R-...T-Q-N-T----------K-E...............T-T---T-----N---------.---------L--------T--.......------ 489
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------TSEII-I-K.......INKTEN...............MTII----R--V-S-MR---GIF----R-...N-T-T-----M--EIHKNRE......DQGEDQDQNNTYVCLT--N-K-I--------.-I-E-Q--------SR-YA-EKQ.HH..-----L 501
CPZ.CM.98.CAM3 ---------T-T---Y--K-NNITKGDNTT..................FF----R--V-S-MR---GI-----R-...V-S-T--V--II-ETGH-I...........NNSITNITLY-T--N-V-L--L--H--.---S---I----S----HT-S.......-----A 507
CPZ.CM.98.CAM5 ---------T-P---KFNYTCDNQNN...C-RNN...TNDTNSDNS-L-IS---R--V-S-MR---GI-----R-...N-T-I--------EAG-KWE...........N..NTITVY-S--E---L--L--NR-.---S---I---------HT-A.......-----A 513
CPZ.GA.88.GAB1 ---------TS-I-TDNIT-GII.........................I-----R--VSS-MR--RGI-----R-...N-T-N---------S-TPVT...........N-SGNLT---T--N-K-I--------.---R----S------R-HT-AR..Q.KD-Q---A 502
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---------TSR-ITCNSSDTSE........................YI---K-R-VV-S-MR---GIF---RR-...T-T-N-T------EVQN..............GTGNNTEVYLS------I--------.-I---------------YT-AK..A.LD-S---A 503
CPZ.TZ.00.TAN1 -Q-------L-NWT-TWTA.NRTNNTHGTL..................VA---LR--V-H-GI-S-GV-L--RR-...TVK-H------IM-AEKD-N...............NSYTPQFSAVVE-Y-KV--AR-.---E-Q--S---RPG--PEIKAN.HT..-SR-D- 504
CPZ.TZ.01.TAN2 -Q-------L-GWT-PWNNTNHR.....................NG-LVA---LR--V-H-GI-SXGI-L--RR-...TLK-N------IM-AEK...............GG.NNTVPTFS-KVE-Y-KV--AR-.---E-Q--S---RPG--PEIKAN.HT..-SR-D- 509
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -Q-------L-KWI-E--L-E.....................TDQTNLVA---LR--V-H-GI-A--I-L--RR-...TVK-V-----F-M-NEETGA....................TFS-KVE-Y--V--A--.-I-E-Q--S----TG--PEIKAN.HT..-S--D- 503
CPZ.TZ.09.UG38 -Q-------L-NWT-I--LETWLK-NN-................-RPLVA--KLR--V-H-GI-S-GI-L--RR-...NLT-R-----FIT-W-................-DTENVLVTFSAKVE-Y-KV-MSR-.---E-Q--AI---TG--PEIRAN.HT..-S--D- 497
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------TIP---M-YN....N-DNTTI..................--K---R--V-Q-MR---GIF----K-...VLS-N-----MI-DISISAV..........NNDSRNITVM-T----TAL-KN--H--.---S---I----G----HT-K.......-----A 484

* * * *
V4 V5 gp120 end gp41 start

MAC.US.x.239 -R---L--KMNWFL-WVEDRN-AN..............QKPK-QHKRNYV--H-R----T-H----NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANI-WIDG...............NQTNITMSAEVAELY-L--GD-.-L-E-T-I-L---DV--YTTGG....TS-N--G- 527
H2A.DE.x.BEN -R---L---M-WFL-WVEDKNQTRR......................NY..-H------T-H----NV-L--RE-...ELA-E-TV-SIIANI-IDKN..............RTHTNITFSAEVAELY-L--GD-.-LIE-T-I-F---DQR-YSST.....PV-N--G- 512
H2A.PT.x.ALI -R---LH--M-WFL-WVENKTGQEQ.....................HNYA--H------I-H-A--NV-L--RE-...ELT-N-TV-S-IANI-TDG................NQTNITFSAEVAELY-L--GD-.-L-E-T-I-F---SER-YSST.....PR-N--G- 510
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -R---L---M-WFL-WVENRTNQTQ.....................HNYV--H------T-H----NV-L--RE-...-LT-N-TV-SIIANI---E................NQTNITFSAEVAELY-L--GD-.-LIEVT-I-F---PV--YSSA.....PV-N--G- 508
H2B.CI.x.EHO -R---L---M-FFL-WVENRTGL......................KRNYAS-H-R--V-T-H-I-RNV-L--RE-...ELS-N-TV-S-IANI-WIDK...............NLTNITVSAEVSELYKL--GD-.-L-E-T-I-F---SI--YSSV.....TP-N--G- 511
H2B.GH.86.D205_ALT -R---L---M-WFL-WVENKTNTT.....................RRNYA--H-R----T-H----NI-L--RE-...ELS-N-TV-S-IANINSD................N-TTNISVSAEVSELY-L--GD-.-L-E-T-I-F---DVR-YSSV.....KP-N--G- 515
H2G.CI.92.Abt96 -R---L--KM-WFL-WIEDRNMTLL..............KPQ-RQRRNYV--H-R----T-H----NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANIEENRS..............NNHTNIIFSAEVAELY-L--GD-.-L-E-T-I-F---NV--YSSV.....TPKN--G- 528
H2U.FR.96.12034 -R---L--KM-WFL-WVENR-MEGQ..............TSR-RHKRNYV--H-R-V--T-H---RNV-L--RE-...DLT-N-TV-SMIANI-RI-K...............NQTNISMSAEVAELY-L--GD-.-L-E-R-I-F---PV--YSSV.....TP-N--G- 522
COL.CM.x.CGU1 -HRL-----ASS-WKHDS.............................PVMN-T-RKLV-S-VTHARIL-G--PG-...HLQ-NWEKQPVIAFMGTIEG..........DNDGNGCAYPAAPNFKHALSTL--GR-.-L--MRTTTYV--DI--S-NVN..WHHG-Q--.. 510
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -H--Y----VSKAYQLFTND....................TITW-NNTLM--K-N-LV-T-Y-I-QHI-L--RE-...EL--D-HVSAIIFDVAHYGH................MLNLTPSS-IKAV--AD----.-IIEVQ-I-F---AVR-YEGPE....SV-Q---- 496
DEB.CM.99.CM40 -H-------ISKALDLLLLQNNT................RNSTW--KWLM----N-LV-T-YT--QHI-L--KE-...ELK---H-SAFVFDV-HY-G................S-TLTPSA-I-AV--AD-F--.-IIEVK-I-F--SAVR-YEGPE....SV-H---A 519
DEB.CM.99.CM5 -H-------VSKA-..NLLMNKT................NNITW-NNTLM--K-N-LV-T-F---QHV-L--KE-...ELK-H-SVSA-VFEVAHYGQ................NMNITPSS-IKAV--AD----.-IIEVK-I-M---SIR-YEGPE....SA-Q---A 499
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -R-------L-RM---SQYPVNN.................SNIINNQTYMV-N---LV-T-HT--MDI-L--AE-...E-T-T--VS-IIVDT-VHPN..............RTH-TLTLSA-V-QV--A--ARW.-L-ELT-I-L---SVR-YEGPESAESVS-RR-E- 520
DRL.x.x.FAO ----Y-F--VSKIWRTWNNRTSNVW.....................YPYAS-H-----DD-AR--RKI-M--V--FNNE---TQDV-EMFFEIQKLETE........ETGDSNYQ-KFIPQDEVQNQFTAVGAH-.-L--V--I-F---DVH-YNLPG.....H-Q--GA 563
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -H-------T-KM--Y.KCTGEHCN....C-DKELCNKTAEM-Y.....I---L--VV-S-MR--SGLF-X-XR-...TX--IXX---IX-Q--TPX...........AE--NNTTL--L--E--NI------P-.----VKA-S--------P--S.....HN-----A 505
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -H------DT-KM--YNCTKESCDCITG-C................-NYI--HL--VVMS-MR--SGLF----R-...TL--K-----II-Q--VPLNK.......TNENSTDYNTL--I----TNI------P-.----VKA-S------R-P-IS.....HN-----A 496
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -Q------KMDWFI-YLNNRTEDAE...GTNRTCDKGKPGPGPCVQRTYVA-H-R-VV-D-YT-S-KV----RE-...HLE-N-SV-A-YVAI-YN-K..............SGP-NVTLSPQV-SI-AY--GD-.-L-E-T-I-F---DVR-YTGPT......----VP 524
GSN.CM.99.CN166 -Q-------LSI--QLNNN.TIN-S.NIG-..........ITSKYKGQW-A-K-R-FVTQ-GY-S-SI-L--RQ-...H-N-T-------IDGAMYES................S-NMTPSA-VA-A-NY--SR-.---E-D--SM---P---KEHP......AV----. 524
GSN.CM.99.CN71 -Q-------LSV--QFNNNITAVDDTNI--..........VTSKYKGQWMA---R-FVTQ-GY-SRSI-L--RQ-...H-N-T-------IDGAMYGH................S-NMTPSA-VA-A-KY--SR-.---E-D--SL---S-Q--PHPG....VHVK---. 533
LST.CD.88.SIVlhoest447 --E-M-F--V-RI-QEWNNKNSDKW.....................YPWAN-H--SV-DD-AS---KI-L--T--FNNR---THRV-EMWFQMEKFEP........EENLGGNLSVRFLPPSWETNQFVATGAH-.-LIRLR-I-F---DVH-YAP......SSKQ---A 552
LST.CD.88.SIVlhoest485 --E-M-F--I-RILQEWNNKNSDKW.....................YPWAN-H--SV-DD-AT---KI-I--T--FNNR---THRV-EMWFELEKWEP........EENLGGNLSVRFLPPSWETNQFVATGAH-.-LIR-R-I-F---AEHQYAP......SSKQ---A 551
LST.CD.88.SIVlhoest524 --E-M-F--V-RI-QEWNNKNSDKW.....................YPWAN-H--S--DD-AT---KI-L--T--FNNR---THRV-EMWFEMEKWEP........HEDLGGNLS-KFLPPSWETNQFVATGAH-.-LIRLR-I-F---SEH-YAP......RG-QT--A 554
LST.KE.x.lho7 --E-M-F--V-RI-QEWNNKNSDKW.....................YPWAN-H--S--DD-ATI--KI-L--T--FNNR---THRV-EMFFEMEKWEP........HEDLGGNLS-KFLPPSWETNQFVA-GS--.-LI-LN-I-F---DEH-YAP......RG-QT--A 549
MND-1.GA.x.MNDGB1 -Q--M-F--V-RIMRAWNDPNEKKW.....................YPYAS-Q-R--VDD-MQ--RKI-L--T--FNNH---THRV-EMYFEMQKIDS...........NETKMQ-KFLPPSETSNQFVAYGAH-.-L---M-I-I---DV--HTLPE....HHK---GA 545
MND-2.CM.98.CM16 ----Y-F--W-KIWRTWNDQNSSVW.....................YPWMS-N-R---DD-H----KI-M--V--FNNE----NDV-EMFFEVQKTEE..............GYI-KFVPQDEVQNRFTAVGAH-.QL--VD-I-F---EVA-YHLPE.....A-Q--GA 536
MND-2.GA.x.M14 ----Y-F--W-RIWKTWNNQNSNVW.....................YPYMS-K-R--VDD-H---RKI-M--V--FNNH---TNDV-EMFFEVQLVEG.............KRYL-KFLPQDEVQNQFTAVGAH-.-L--VD-I-F---DVH-YHLPD.....AKQ--GA 537
MND-2.x.x.5440 ----Y-F--W-KIWKAWNSKQSSVW.....................YPYMSRN-R--VGD-H----KI-M--V--FNNE---TNDV-EMFFEVQKTDDD............-GYI-KFIPQDWIQNQYTAVGAH-.-L--VD-I-F---DIH-HHLPN.....T-Q--GA 559
MNE.US.x.MNE027 -R---L--KMNWFL-WVEDKNLTG............TTQKPQ-QHKRNYV--H-R----T-H----NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANI-WIDG...............NQTNITMSAEVAELY-L--GD-.-L-E-T-I-L---NV--YTTGG....TP-N--G- 530
MON.CM.99.L1_99CML1 -Q-------VSA--INRRT-K-DG.......ISPFDVNNKPNTTYHGGW-A-T-R-MVTQ-GY-S-SI-L--RK-...HVQ-T----A--I-GELYQN................NVTLVPSAQVS-S-----SR-.---E-D--SM---T-Q--TGV......H-----I 516
MON.NG.x.NG1 -Q-------LSR--X-SDPXKNKN....ETFESTFNVSTNASTAYNGEW-T--LR-LVTQ-GYIS-SX-L--RQ-...HVQ-T----A--VDGELYGS................TVTLIPSARVS-A-----S--.---E-D--S----A-Q--HGL......M--R--I 530
MUS-1.CM.01.CM1239 -A-------LSV--QFNNNITQINE.........SNIHNVTTKYHQDQWMV---R-FVTQ-GY-S-SI-L--RR-...HVQ-T--V----IDGAMYKD................TVNMTPSANVM-A--M--KN-.---E-D--SM---EVQ--P-P......HVKA--I 531
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---------LSV--QFVNHTEINE..........SNIHTVTTKYHKDQWMV---R-FV-Q-GY-S-SI-L--RK-...LV--E-------IDGAMYRD................S-NMTPSANVL-A--M-PK-VQ---E-D--SM---EVQ--P-P......HVHA--I 537
MUS-2.CM.01.CM1246 -Q-------LSV--QFENNTREIND.........SNIHTVKTKYRHDQWMV---R-FVTQ-GY-S-SI-L--RK-...HVQ-T-HV----IDGAMYGN................T-NMTPSANV..WT-ASRLRD.T--E-D--S----EVR--P-P......HVKA--I 533
MUS-2.CM.01.CM2500 ---------LSV--QFENDTRQIHN.........SNIDTVTTKYHKDQWMV---R-FVTQ-GYTS-SI-L--RQ-...H-Q-T--V----IDGAMYGD...............TVNRLTPSANVL-A--M--KR-.---E-D--S----EVQ--P-P......HVQA--I 519
OLC.CI.97.97CI12 ---YMWF--I-KILKTWNNA-DPKW.....................YPWSQ--LR-NVDD-M---RRI-L--QP-FNNR---....-QRVTEMFLEIQ..........KVE-GTQVSLLPPS-NVNQFV-VASD-.-L-EL-LI-F---ETQ-YQP........-N--GA 534
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -D---L--KLNWFL-YLNNKTEG................NEK-RRQAMFV--VT-M-V-D-YT-SRKV-T--RQD...ALT-NATVSY--ADIEYV-Q...............N-TNVTLSAEVG-L-AA--GR-.---E-K-I-Y---AI--YET........KQ--VP 507
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -D---L--KLNWFL-LLNNRTDG................NIN-RRQAMFV--IT-MVV-D-YT-S-KV-T--RPD...ALK-RATV-Y--ADI-YIHT...............N-TNVTLTAEVG-L-AA--GR-.---E-K-I-Y---DV--YET........-Q--VP 516
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -N---L--KLNWFL-LLNNETVG................TTN-KRKAPFV--IT-M-V-D-YT-SRKV-T--RPD...ALK--AQVSY--ADI-YI-D...............--TNITLSAEVG-Y-AA--GR-.-AIE-R-I-F---EI--YQT........KQ--VP 518
RCM.NG.x.NG411 -D---L--KMNWFL-YLNNKTEGNK................N-ARQAMFV--IT-MVV-D-YT-SRKV-T--RPD...AL--NATV-Y--ADI-YTDN...............MTTNVTLSAEVG-I-AA--GR-.---E-M-I-Y---NVR-YET........KQ--VP 512
SAB.SN.x.SAB1 -Q------KMDWFL-YLNNK-VDPD..H--CAKNN.....TKPCWQRTYV--H-R-VV-D-YTLS-KT----RE-...HLE-N-TA-A-YVELNYNSK...............NRTNVTLSPQIESI-AN--GD-.-L-E-K-I-F----VR-YTG......PE-Q--VP 529
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -R---L--KM-WFL-WVEERN..............MTEQNPE-KKRHNYA--H-R----T-H----NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANINWND...............GNGTNITFSAEVAELY-L--GD-.-L-E-T-I-F---NV--YSSAT....PA-N--G- 537
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 -R---L--KMNWFL-WVEDRD-NHA.........RWTSQTSK-RKKKNYV--H-R-V--T-HR---NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANI-WI-...............NN-TNITMSAEIAELY-L--GD-.-L-E-T-I-L---NV--YST.......M-P--G- 526
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -R---L--KMNWFL-WVEDRNLTLP.........RWKNQKPE-KAKRNYV--H-R-V--T-HR---NV-L--RE-...DLQ-N-TV-S-IADI-WI-...............-N-TNITMSAEVAELY-L--GD-.-L-E-T-I-L---NV--YTTST.....S-N--G- 533
STM.US.89.STM_37_16 -R---L--KMNWFL-WIENR--SE.........MRDWNKNKK-QQKRNYV--H-R-V--T-H----NV-L--RQ-...DLT-N-TV-SIIANI-WT-N...............N-TNITASAEVAELY-L--GD-.-L-E-T-I-L---NV--YTTS.....TS-T--G- 530
SUN.GA.98.L14 --E-M-F--L-RI-KVWNDTTSNKW.....................YPWAN-H--SV-DD-AS---KI-L--T--FNNR---ANRV-EAWF-LERVEDW.......KVNGS-I-VVAFQPPTNTLNQFV-TGAH-.-L-R-R-I-F---DEH-YAP.......RK----A 555
SYK.KE.x.KE51 ---------VSKI-ANVSNGYANP.................SNYAKNLY-S-A-R----Y-GY-T-L--L--TE-...H-K-T----AV-TDIEYYPN...............-QLNFAPTANVE-V--AD-FN-.-LIR-K-I-F---SQR-YELP......TKQ---A 508
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---------VSK--ANITNGNASKN.................NYASNLR-S-A-R----D-RY-R-LI-L--TA-...H-K-T--V-AV-TDIEYYPG...............-TLNFTPTANVE-V--AD-FN-.-LIQ-K-I-F---DQR-YELP.....NT-----A 502
TAL.CM.00.266 -Q-------ISSM-LN-SYEYNYTSNQGKLHQGVIGK.KPRSSDRTKFYMS-QLR-M--R-SR-E-L--L--RE-...HLQ-K-------VDINHHRG..............S-D-TVEPSSQI--S--AAVSR-.--IE-V-F-Y---NIR-YDGP.....ANKQ---A 519
TAL.CM.01.8023 -Q-------ISSM-MK-NYTYNYTA-KGVLHQEKIGRQEHRYSDRTKFFMS-QLR-M--R-S--E-L--L--RE-...HLS-K--V--I-VDINHYKG..............NDI-SVEPSSQI--A--AAVAR-.--IE-T-I-F---NIR-YDGP.....ATK----A 537
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -Q------TPDWFV-WLNNE-NSGR..NVDVEGNNCTTGKDKRCYKRTYV--H-RS-V-D-YTLS-KT----RE-...HLE-T-TV-SMMVSL-YNSK...............ERTNVTLTANLENI-AY--GR-.-LIE---I-F---EIR-Y-GPT......----VP 535
VER.DE.x.AGM3 -Q------KMDWFL-YLNNRTVDPD..H-PCNGTKGKGKAPGPCAQRTYVA-H-RSV--D-YTLSRKT----RE-...HLQ-T-TV--MSVELNYNSK...............NRTNVTLSPQIETI-AA--GR-.-L-E-T-I-F---EVR-YTGG.....HD-T--VP 545
VER.KE.x.9063 -Q------KMDWFL-YLNNQ-VDAN..H-QCSNETKKGNAPGPCVQRTYVA-H-RSV--D-YTIS-KV----RE-...HLE-T-TV--MTVELNYN-N...............YRTNVTLSPQIEGI-AA--GR-.-L-E-T-I-F---NVR-YTGG.....QD-S--VP 545
VER.KE.x.AGM155 -Q------KMDWFL-YLNNLTVDAD..H-HCKNNAGKGRSPGPCVQRTYVA-H-RSV--D-YTIS-KT----RE-...HLQ-T-TV--MTVELNYN-Q...............NRTNVTLSPQIETI-AA--GR-.-L-E-T-I-F---EVR-YTGG.....QE-Q--VP 540
VER.KE.x.TYO1_patent -Q------KMDWFL-YLNNKTWDAD..H-FCSSKK.KGHAPGPCVQRTYVA-H-RSV--D-YTLS-KT----RE-...HLQ-R-TV--MTVELNYNSK...............NRTNVTLSPQIESI-AA--GR-.-L-E-T-I-F---EVR-YTGG.....HE-Q--VP 537
WRC.CI.97.97CI14 ----M-F--I-RIADAWNNR-ETKW.....................YPWS--T-RN-VED-AH--IKV-L--V--FNNH---....-QRVTEILFNWE..............RNQVMFQAPSNIQNSFVAVGQ--.-L--LKMI-M--GDG--V-PPE....HR----GA 536
WRC.CI.98.98CI04 ----M-F--I-KIADAWNNKNESKW.....................YPWS--T-RN-VDD-AH--VKV-L--V--FRNH---....-QRVTEILFNWE..............NKQVEFQAPSNIQNSFVAVGQ--.-L-RLKMI-L--GDGR-VTPKE....HH----GA 546
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----M-F--I-KIADWWNNKTEKRW.....................YPWA--T-RS-VDD-ASI--KI-L--V--FNNH---....-QRVSEVLFNWE..............NGQVEFQAPSH-QNSFVAVGQ--.-L--LKLI-----DG--VTPPD....HH----GA 538
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H1B.FR.83.HXB2 ..GIGALFLGFLGAAGSTMGAASMTLTVQARQLLSGIVQQQNNLL.RAIEAQQHLLQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNASWSNKS.............LEQIWNHTTWMEWDREINNYTSLIHSLIEESQNQQEKNEQELLELDKWA 667
H1A1.UG.85.U455_U455A ..-L--I----------------I-----------------S---.----------K------------V-------Q------------------T----S------.............Q-D---NM--LQ-EK--SS--GI-YQ-------------LD--A----- 660
H1C.ET.86.ETH2220 ...L-------------------I-----------------S---.K-------M------------T-V--I--H-R-----------------------S------.............Q-E--DNM---Q-----S---DI-YN-L-V-----D---KD--A----E 655
H1D.CD.84.84ZR085 ..-L--M-------------------------V------------.---------------------------------------------H----T----S----R-.............V-Y--GNM---Q-E---D---G--YN------I------K--------- 667
H1F1.BE.93.VI850 ..-L---------DSREH-----I---------------------.-----------------------V--------------------------N----S------.............Q-E---NM-----EK--S--SNI-YK-----------------A----- 643
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ..-L--V----------------I-----V-----------G---.-----------------------L--------------------------N----V------.............YNE--DNM--I--E-------YQ-Y--L------------D--A--Q-- 670
H1H.CF.90.056 ..-M--S----------------I-----------------S---.---Q-R--M--------------V-------R------------------N----S------.............QSE--DNM------KQ-S---EE-YR-L-V--T-------D--A----- 656
H1J.SE.93.SE9280_7887 ..----V------T---------I-----V-----------S---.K---------K------------V--------------------------N-----------.............Y-D--ENM--IQ-E-------GI-Y-----A-----N--KD--A----T 659
H1K.CM.96.96CM_MP535 ..-L--V-F--------------I-----------------S---.--------------------R-----------------------------N----S-----.............SW-E---NM-----EK--G--SDT-YK------T-------D--A----- 653
H1O.BE.87.ANT70 ..-L-M----V-S---------AT--A--THT--K------D---.---Q---Q--R-SX---R--R--L--L-TL-QN----SL---K---V-Y-S-K--RT-..............IGN.-S--DTL--Q----Q-S-IS-T-YEE-QKA-V---Q--KK-----E-- 663
H1O.CM.91.MVP5180 ..-L-M----V-S---------ATA---RTHSV-K------D---.---Q------R-S----R--R--LQ-L-TLIQN--R-NL---K-----Y-S-K--T---GR...........YN.DDS--DNL--QQ--QH---VS-I-YDE-QAA-D-----VKA-----E-- 676
H1O.CM.94.BCF06 ..-L-M----V-S---------AT--A-RTQGV-K------D---.---Q------R-S----R--R--LQ-L-TLIQN--R-SL---K-RI--Y-SAK--NT-G.............NW.TDSA--NL--QQ--QQ-DE-STT-YTK-Q-A-D---Q--KT-----E-- 681
H1O.CM.96.96CMA102 ..-L-M----V-S---------ATA----TQN-MK------D---.---Q--HQ--K-S----R--R--L--L-TFIQN----NL---K-N---Y-S-K--DT-KGS..........NNISM-K--ENL--Q---QQ---VS-I-YDE-QKA-V---Q--KK----SE-- 682
H1O.CM.98.98CMA104 ..-L-M----V-S---------ATA----THT-IK------D---.---Q--HQ--K-S----R--R--L--L-TFIQN----NL---K-N---Y-S-K--NT-GG............DRD-GN--DNM--Q---QQ-S-IS-T-YEE-QKA-V---H--KK----SE-- 684
H1O.CM.99.99CMU4122 ..-L-M----V-S--------TAT--A--THT-MK------D---.---Q---Q--R-S----R--R--LQ-L-TLIQN----NL---K-R---Y-S-K--NT-A....NG.......TN.-NT--DNL--QQ--XQ-D-ISDV-YGE-QKA-D---Q--KK----NE-- 675
H1O.CM.x.pCMO2_3 ..-L-M----V-S--------TATA----THT-IK------D---.---Q---Q--R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K-R---Y-S-K--DT-T...KTG.......TN.-ST--ENL--QQ--QQ-D-ISYV-YDE-QKA-V---Q--KK-----E-- 672
H1O.FR.92.VAU ..-LAM----I-S---------ATA---RTQH-IK------D---.---Q------R-S----R--R--L--L-TFIQN---HNL---KNR---Y-S-K--KT-GG............DN..-S--DEL--QQ--QQ---VS-F-YEK-Q-A-E------K------E-- 677
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ..-L-M----V-S---------ATA-A--TQS-MK------D---.---Q---Q--R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K-----Y-S-K--TT-T-CTNT........NK.-DD--DKL--QQ--QQ-S-VS-I-YEE-RNA-V---Q--KK-----E-- 682
H1O.US.99.99USTWLA ..-L-M----V-S---------GI--S-RTHS-IR------D---.---Q------R-S----R--R--LQ-L-TLMQN----NL---K--S--Y-S-K--ET-GG...............NLS--DSL--QQ--QQVS-VS-F-YDK-Q-A-E---E--RA-----E-- 675
H1O.US.x.I_2478B ..-L-M----V-S---------ATA----THT-IK------D---.---Q------R-S----R--R--L--L-TLIQN----NS---K-R-V-Y-S-I--T-EW.............KG.N-S--GNL--QQ--Q--D-VSAT-FEE-LKA-V---A--KK-----E-- 702
H1N.CM.02.DJO0131 .F-L-------------------I-------T------------V.------------SI------R-KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET---NTS............YDX--GNL--QQ---KVR--SGV-FE--XKA-E--NT--KS-----Q-- 644
H1N.CM.95.YBF30 .F-L-------------------I-------T----------I--.------------SI--------KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET---NTS............YDT---NL--QQ--EKVR--SGV-FG---QA-E--NT--KS-----Q-D 656
H1N.CM.97.YBF106 .F-L-------------------I-------T-------------.------------SI------R-KV--I----R---I-SL------T--Y-T----DX--SNTS............YDT--XNL--QQ---KVR--SGV-FD---QA-E--NT--KA-----Q-- 642
H1P.CM.06.U14788 ..-L-M------S---------GI------K---H--------M-.-------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L-----QIX-Y-N----ST-T--N..........ETE-DG--GNL--Q---KLVD---DT-YLE-QKA-E--KE--RK-------- 688
H1P.FR.06.RBF168 ..-L-M-----MS---------AV--------V-H--------M-.-------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L-----QIV-Y-N----R--T---..........ETE-DGX-TNL--Q---KLVD---DT-YLE-QRA-D--XA--KK-----Q-- 682
CPZ.CD.06.BF1167 ..-M-MI-M---S----------IA------G---------A---.Q-----------S----------L----K--R------L---AN----HSSLE--S--L--TLCGNKTNNYENNYEC.--SQY--QQ--E--R-ISDV-YLSL-TA-V---R-HKQ-------S 681
CPZ.CD.90.ANT ..---LF---L-S----------IA--A-T-N-XH------A---.Q---T-------S---V------M----K--R-----SL---AD-VT-H-T----N--V-FTQTC....AKNSSDIQC--ENM--Q----LVQ-S-GQ-YNILQIAHE---R-KK--Y-----S 669
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .F-L-------------------L---------------------.------------S----------V-----------I--L------S--Y-T----ST-GAN............TSYDE---NL--QD--KRVK--SGV-FD---QA-E-XNT--RS-----Q-S 653
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .F-L-------------------I-------K-------------.------------S----------V--I----R---I--L------SV-Y-N----TT---............NNSYDT--GNM--QN--EQVR--SGV-FG-L-QA-E--SI--KS-----Q-S 639
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ..-L-VM----M----------AL-------N---------S---.K-----------S----------V--------------L-----------N----NT--K-...........LGTNLSF-DNM---Q-EK--D---ET-YE-LTR------V------A----S 645
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..-L-------------------VV---------T----------.------------S----------V-------R------L---T--T--P---R--KT-G-I............SDYQV---NY--QQ----V----G--YT-L--ANT------K------S-- 656
CPZ.CM.98.CAM3 .F-L-------------------VV--------------------.------------S----------V-------R---I--L------A--Y-T----NT--AN............TSFDE---NL--QD--KRVK--SGV-F----QA-E--NT--KS-----Q-S 663
CPZ.CM.98.CAM5 .F-L-------------------VV------H-------------.------------S----------V-----------I-SL------A--Y-T-----T--AN............TSYDE---NL--QD--KKVK--SGV-F----QA-E--NT--KD-----Q-S 669
CPZ.GA.88.GAB1 .F-L------------------AV---------------------.K-----------SI--V------L-------Q---I--L------AV-Y-T----N--PGS............NSTDD--GNL--QQ--KLVS---GK-FG-L--A-S------RD-----Q-- 658
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .F-L-------------------VM------N-------------.------------S----------V-----------V-AL------TV-YST----T--NSNK............SY-D--SNL--QQ--KLVE-H-GT-FQ-LQRAHE--NS--K------Q-S 659
CPZ.TZ.00.TAN1 ..---L------S----------IA--A---G---------Q---.Q-----------S----------M----K-IR-----SL---AN--V-HSS----LT-AED-TKCNHSD...AKYYDC---NL--Q----LVE-S-GT-Y--L-KA-T-----K---------S 668
CPZ.TZ.01.TAN2 ..---L------S----------IA--A---G---D-----Q---.Q-----------S----------M----X-IR---Y-S----AN--V-HSS----L--AED-QKCN...STNTKYY-C---NL--Q----LVQ-ASET-Y--L-IA-T-----K---------S 673
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ..---L------S----------IA-VA---GV--------H---.Q---------------V------L--M-K-IR-----SV---AN--V-HST-V--DT-AARKP.CSNTS.GPTDYDC.--QNL--QQ-SELVD-S-DT-YT-L-VA-I-----KK--------S 667
CPZ.TZ.09.UG38 ..---L------S----------IA--A---G---------H---.Q-----------S----------M----K-IR-----SV---AN--V-HSN-V--MT-AENGTTCP...QGSEDYYNC---NL--QQ-EKLVA-S-EE-YT-L-KA-V---T-KK--F-----S 661
CPZ.US.85.US_Marilyn .F-L-------------------VV--------------------.------------S----------V-----------I--L------T--Y-T----DT---N............LSYDA--GNL--Q----KVR--SGT-F----QA-E--NT--KS-----Q-S 640

*
MAC.US.x.239 .FVL-..-----AT---A-----L---A-S-T--A------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NA---AFRQV-H-T---PNAS.................-TPK--NE--Q--E-KVDFLEEN-TA-L--A-I-----MY--QK-NS-D 676
H2A.DE.x.BEN .FVL-..-----AT---A---R-L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N----VT-I-K---H-AQ-NS---AFRQV-H-T---VNDS.................-SPD-KNM--Q--EKQVRYLEAN-SQSL--A-I-----MY--QK-NS-D 661
H2A.PT.x.ALI .FVL-..-----AT---A--T-AL--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N----VT-I-K-----AR-NS---AFRQV-H-T---VNNS.................-KPD-DNM--Q--EQQVRYLEAN-SEQL-RA-I-----TY--QK-NS-D 659
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .FVL-..-----TT--AA-----L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N----VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---VNDT.................-TPD--NM--Q--EQR-R-LEAN-SESL-QA-I-----MY--QK-NS-D 657
H2B.CI.x.EHO .LVL-..-----AT---A-----L--SA-S-T--A------QQ-V.DVVKR--E--R-----T-N----VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---VNES.................-KPD--NM--QQ-E-QVRFLDAN-TK-L--A-I-----MY--QK-NQ-D 660
H2B.GH.86.D205_ALT .MVL-..-----AM---A---T-L--SA-S-T--A------QQPV.DVVKR--E--R-----T-N----VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---PNET.................-TPN--NM--QQ-EKQVHFLDAN-TA-L--A-I-----MY--QKINS-D 664
H2G.CI.92.Abt96 .FVL-..-----AM---A--T--L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N--T-VT-I-K-----AR-NS---AFRQV-H-T---D-LGA--T.............--PQ--NM--Q--EKQ--FLEDN-TR-L--A-I-----MY--QK-NS-D 681
H2U.FR.96.12034 .FVL-..-----AT---A-----L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N--T-VT-I-K-----AS-NA---AFRQV-H-T---INDT.................-TPN-DNM--Q--EEKV-YLEEN-TQ-L-AA-I-----MY--QK-NN-D 671
COL.CM.x.CGU1 .GIFAFSI-AL-SG--AA--S--VA--I--QS-NGRASASS-RM-LKLV-T-SA--------V-N--V-VATI-G--EE-AK-ASI--ANMQ--R-I----KT-................GE-DP-QNM--KQ-HERVR---DI-EADLV-AYDL--E--KK-A--GD-T 663
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GMAL-..LVA--ST--AA-----TA----S-S---------QE--.K-V--HG---T--A--V-N-NT-LT-L-K-----SK-NE---AF-Q--H-T----G-I.................GQPD--NM--Q--EQKVA---DIWEEALQKA-EK--Q-VHA-QS-QD-D 646
DEB.CM.99.CM40 GIAF-..LVA--ST--AA-----TA----S-S---------QE--.K-V--HGQ--T--A--VRN-NT-LT-I-K-----AK-NE---AF-Q--H-T----N-L.................EDPD-DNM--Q--EMKVA---DEWEGALQRA-E---R-VHA-QS-QD-D 669
DEB.CM.99.CM5 GIAF-..LVA--ST--AA-----TA----S-S---------QE--.K-V--HG---S--A--VRN-NT-LT-I-K-----SK-NE---AF-Q--H-T----HT-.................G-PD--NM--Q--E-KVA---DEWEGALQRA-E---R-VHA-QS-TD-D 649
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 SLVL-..LI---S---TV---VGTG-A--S-D--A------QE--.--V-GHSA----S-----N-N--LT-I-K-----A--NE---AW-Q--H-S-E-SNQS...........IPGLALYQPDFQNM--QQ-ETD-AALFGNVSDALKKA-A---R-VH-VQS-YD-D 676
DRL.x.x.FAO .VVL-..I--L-SL---A-CSVATAM---SQA--T-M-E--KQ--.-LV-Q--E--K--I--V-N----LT-L-E-IG--AM-SL----FAQV-H-N-V-PNES.................VTPN-TSE-----QKRVDSISNN-TLDLQKAYE-EQ--IF--QK-GDLT 712
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ..-L-M-----MS---------AI--------V-H--------M-.---A---E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---T-----Y-N----TT-TG-..........SDSE-DG--GNL--QQ--KLVD---DT-FLE-QKA-E---A--KA-------- 662
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ..-L-M-----MS---------AV--------V-H------X-M-.---A---E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---T-R---Y-N----KT-TG-..........NETE-DD--GNM--QQ--KLVD---DT-FLE-QKA-E---V--KA-------- 653
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .FVL-..---------TA----AT-----S-H--A--L---K---.A-V-Q--Q--K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-NS---AW-QV-H-T---KYNN..................TPK-DNM--L--E-Q--ALEGN-TQ-L--A---ES--LDLYQK--D-S 672
GSN.CM.99.CN166 .LSL-IS--T--S---T-----ATA--E-S-S--A--M---E---.--V----S---PS--------T-LSSL-K--R--TI-QA---ANRP--H-I----T-..............WANGSLPD-ENM--QK-SMLVE-D-YT-QQ-L-QANQ--AS-LN--MK-S--D 678
GSN.CM.99.CN71 .ISL-IS--T--S---A-----ATA----S-S--A------E---.--V----S----S----------LSSL-K--R--TI-QA---ANQP--H-I----D-..............WAKNSTPD-E-M--Q--SKL-E-D-YT-QQ-L-NANH--S--MND--K-S--D 687
LST.CD.88.SIVlhoest447 PLAL-..A--L-S---TA--LV-TI-----QVVIQ--L---KQ--.VLV-K--E--R--I--V-N----LT-I-E-----T--AS---QW-QV-H-N-E--YN..................ITPN-TRD--I----QVGVLEAN-ST-LQ-AYTTELE-RNAFKK-QEFN 701
LST.CD.88.SIVlhoest485 PLAL-..A--L-S---TA--LV-TI-----QVVIQ--L---KQ--.VLV-K--E--R--I--V-N----LT-I-E-----A--AS---QW-Q--H-N-E--YN..................ITPN-TRD--I----RVGVLEAN-ST-LQ-AYTTELE-RNAFKK-QEFN 700
LST.CD.88.SIVlhoest524 PLAL-..A--L-S---TA--LV-TI-----QVVIQ--L---KQ--.VLV-K--E--R--I--V-N----LT-I-E-----A--AS---QW-QV-H-N----YN..................VTPN-TRD--I--E-QVGSLEAN-TT-LQ-AYTTELE-RNNFKK-QDFN 703
LST.KE.x.lho7 PLAL-..A--L-S---TA--LV-TI-----QAV-Q--L---KQ--.VLV-K--E--R--I--V-N----LT-L-E-V-H-A--AS---QW-QV-H-N-E-TYN..................ITPN-TKD--R--ESKVAI-DKN-T--LQ-AYTTELE-QNKFKK-QEFN 698
MND-1.GA.x.MNDGB1 .VIL-..I--L-SL---A--SV-VA----SQS-VT---E--KQ--.KL--Q-SE--K--I--V-N--T-LTSL-N-I---A--SQ----WAQV-H-S-E-TNTS.................ITPN-TSE--K--ETRTDYLQQN-TEMLKQAYDREQR-TY--QK-GDLT 694
MND-2.CM.98.CM16 .VLL-..MF-L--L------SVAVA----SQA--N---E--KV--.SL-DQHSE--K--I--V-N----LT-L-D-VA--AR-SM----FAQV-H-H---PNDS.................ITPN-TSE--L---KRVTAL-DNMTVNLQKAYELEQ--IY--EK-GD-T 685
MND-2.GA.x.M14 .VLL-..M--L--L---A--SVAVA----SQA--N---E--KI--.SL-DQHSE--K--I--V-N----LT-L-D-VA--SR-AV----FSQV-H-N---PNES.................ITPN-TSE--L----RVTAI-NNMTIDLQRAYELEQ--MY--QK-GDLT 686
MND-2.x.x.5440 .VLL-..M--L--L---A--SVAVA----SQT--N---E--KV--.SL-DQHSE--K--I--V-N--V-LT-L-E-VA--SR-SV----FSQV-H-S-K-PNNS.................IVPN-TSE--L----RV-SIVTNMTIDLQRAYELEQR-IF--QK-GDLN 708
MNE.US.x.MNE027 .FVL-..-----AT---A-----L---A-S-T--A------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NA---AFRQV-H-T---PNAS.................-TPN--NE--Q--E-KVDFLEEN-TA-L--A-I-----MY--QK-NS-D 679
MON.CM.99.L1_99CML1 ..TL-MA-----ST--G-----ATA----S-S--A------E---.--VT---S--------V------LT---KFI---T--NA---AN-AV-H-T----N-..............WAKGHFPE-DNM--QQ-SELVD-D-MT-QQ-L-AA-E--G--QH--MKPGQ-D 669
MON.NG.x.NG1 ..TL-MA-----ST--G-----ATA----S-S--A------E---.--VT---S----S----------LT---KFI---T--NS---ANRAX-H-Q-L--NT..............WAKGHFPE-DNM--QQ-SMLVD-D-A--QX-L--A-E--G--AH--MK-GQ-D 683
MUS-1.CM.01.CM1239 ..SL-IT-----S---G-----ATA----S-S--A------A---.--V---------S----------LT-L-KFI---A--NL---ANRQ--H-R----T-..............WANHTLPG-ENM--QQ-SKLVD-D-NT-QG-L-AA-K---E-QHK-QK-LE-D 684
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ..SL-IT-----S---G-----ATA----S-S--A------A---.--V---------S----------LT-L-KFI---A--NL---ANRQ--H-R----D-..............WANHTQPG-ENM--QQ-S-LVD-D-TT-QE-L-LA-R---E-QHK-QK-LE-D 690
MUS-2.CM.01.CM1246 ..SL-IT-----S---G-----ATA----S-S--A------A---.--V---------S----------LT-L-KFV---AI-NL---ANRQ--H-S----D-..............WANHTQPG-DNM--QQ-S-LVD-D-AV--G-L-MA-Q---E-QHK-QK-LE-D 686
MUS-2.CM.01.CM2500 ..TL-IT-----S---G-----ATA----S-S--A------A---.--V-T-------S----------LT-L-KFI---A--NL---ANRQ--H-R----N-..............WANHTQPE-DNM--Q--S-LVD-D-AT-QG-L-LA-K---E-QHK-QK-LE-D 672
OLC.CI.97.97CI12 .LVL-..L--V--L---A--TV-TI----SSH--A---R--KHM-.EM--K--E--K--I--V-N----L-G--K-----A--KQ---EFMQV-H-T----YT..................QSPD-GND--LK-Q-KVD-L-QE-DDRLTIAYQE-QR-QY--QRFQELS 682
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .LVL-..-----S---TA----ATA----S-H--A--L---KQ--.DIV-Q-----K-----T-N----VT-I-K--A--S--NTF--AWRQV-H-S---SF..................NKTPD-QKQ--L--E-NVSYLEAN-TASLQ-A-D-H---VH--EK-NN-G 655
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .LVL-..-----S---TA----ATA----S-H--A--L---KK--.DIV-Q-----R-----T-N----VT-I-K--A--S--NTF--AWRQV-H-T-Q-TF..................NATPE--KQ--L--E-N-SIIEGN-SLALQ-A-D-H-R-VH--EK-NN-G 664
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .LVL-..-----S---TA----ATA----S-H--A--L---K---.DIVKR--N--K-----T-N----VT-I-K--A--S--NTF--AWRQV-H-V---TF..................NKTPE-QKES-LQ-E-N-SYLEAN-TIALQ-A-D-H---VH--EK-SN-G 666
RCM.NG.x.NG411 .LVL-..-----S---TA----ATA----S-H--A--L---KK--.DIV-Q--E--K-----T-N----VT-I-K--A--S--NTF--AWRQV-H-T-E-IY-Q..................TPE--KQ--L--E-N-SRLEGN-SVALQDA-E-H-R-VHD-EK-NS-G 660
SAB.SN.x.SAB1 .FVL-..---------AA----ATA----SQ---A--L---K---.A-V-Q--QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-N----AFRQV-H-T-L-KYNN..................TPD-ENM--Q--E-Q-EK-EAN-SRIL-QAHE-EQ--LDSYQK-VS-S 677
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .FVL-..-----AT---A-----L--SA-S-T--A------QQ--.DVVTR--E--R-A---T-N--T-VT-I-K-----AR-NA---AFRQV-H-T---ENNT.................-QPD--NM--Q--EIK-RDLEAN-SESL--A-I-----MY--QK-NS-D 686
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 .FVL-..-----AT---A-----L---A-S-T--A------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N----VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T-E-PNKT.................-QPN-ENM--Q--E-KVDFLEAN-TQ-L--A-I-----MY--QK-NS-D 675
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .FVL-..-----AT---A-----L---A-S-T--A------RQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---PNDS.................-TPD--NM--Q--E-KVDFLEAN-TLML--A-I-----MY--QK-NS-D 682
STM.US.89.STM_37_16 .FVL-..-----AT---A-----L---A-S-T--T------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---PNDS.................-VPD--NM--Q--E-KVDFLEAN-TQ-L--A-V-----MY--QK-NS-D 679
SUN.GA.98.L14 PVAL-..A-AL-S---TA--LV-TI-----QAV-Q--L---KQ--.VLV-K--E--R--I--V-N----LT-L-E-VQ--S--AS---QW-QV-H-N----YN..................ITPN-TKD-------QVKM-DDN-TA-LQ-AYVTELE-QNKFKQ-QEFN 704
SYK.KE.x.KE51 PLAL-..---L-S---TA--S-ATA--L-SQT--A------QK--.E-V-------G-----V-N-N--LT-L-T--R--AIMSN---AF-Q--H---T-QQACG-N-...........RCPTPQ-ENM--HT-E-QVD-L-DH-DN-LR-A-E-----VHD-TK-QE-D 664
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM PLAL-..---L-S---TA--G-ATA--L-SQT--A------QK--.E-V-------G-----V-N-N--LT-L-T--R--AI-SN---AF-Q--H---T-EKACG-N-N..........FCPKPQ-KNM--HR-EQ-VD-L-DH-DG-LR-A-E---R-VHD-TK-QE-D 659
TAL.CM.00.266 PLAL-..-I---ST--TA---VATA----S-S---------EH--.----H-------------N-N--LT-L-K--E--AK-NS---AW-Q--Y-S----KT..............WSNYTDPQ-QNM--Q--EMKVD-H-G--SQ-LQ-A-E---R-VH--QK-ND-D 672
TAL.CM.01.8023 PLAL-..-I---ST--TA---VATA----S-S---------EH--.----H-------------N-N--LT-L-K--E--AR-NS---AW-Q--Y-S----KT..............WTNSTNPD-QNM--Q--EKLVD-ASDT-TV-LQ-A-E---R-VH--QK-ND-D 690
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .FVL-..---------AA---TATA----SQ---A--L---K---.A-V-Q--QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--TR-NL---AF-QV-H-T---TFNN..................TPD-DNM--Q--ESQ-TALEGN-STTLVKAYE-EQ--MDTYQK-GD-T 683
VER.DE.x.AGM3 .FVL-..---------TA----ATA----SQH--A--L---K---.A-V----QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-NA---AW-QV-H-T---QWNN.................RTPD--NM--L--E-Q-SYLEGN-TTQL--ARA-E---LDAYQK-SS-S 694
VER.KE.x.9063 .FVL-..---------TA----ATA----SQH--A--M---K---.A-V----QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-NV---AW-QV-H-T---QWQN.................MTPN-QNM--L--E-Q-GELEGN-TEQLVKARE-E---LDAYQR-TS-S 694
VER.KE.x.AGM155 .FVL-..---------TA----ATA----SQH--A--L---K---.A-VG---QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--A--AR-NA---AW-QV-H-T---TWNN..................TPE--NM--L--EKQ-EGLEGN-TKQL-QARE-E---LDAYQK-SD-S 688
VER.KE.x.TYO1_patent .FVL-..---------TA----ATA----SQH--A--L---K---.A-V----QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-NS---AW-QV-H-T-E-PWTN.................RTPD-QNM--L--E-Q-ADLE-N-TRQLVKARE-E---LDAYQK-TS-S 686
WRC.CI.97.97CI14 .IIL-..I-----L---A--TV-TV--I-SQH--A------K---.ELV-K--E--R--I--V-N----LS-I-GF-E--LK-KQ---ELTQV-H------Q-................WNATPN-ENE--QH-YKRTDELQAN-SAILVIAHD-EQA-MF--QK-SD-T 686
WRC.CI.98.98CI04 .IVL-..I-----L---A--TV-TV--I-SQH--A--L---K---.ELV-K--E--R--I--V-N----LS-I-GF-E--LK-KQ---ELTQV-H-N----E-................WNATPN--NE--QH-Y-RTDELQAN-SV-LV-AH-TEQ--MF--QK-QD-T 696
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .IVL-..L-----L---A--TV-TV--I-SQH--A------K---.ELV-K--E--R--I--V-N----LS---G--E--VK-KQ---ELTQV-H-----EEA................WNMTPA--NE--QQ-HLRTDTLM-N-SDMLVQAHA-EQS-MF--QK-TD-T 688
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H1B.FR.83.HXB2 S.LWNWFNITNWLWYIKLFIMIVGGLVGLRIVFAVLSIVNRVRQGYSPLSFQTHLPT.......PRGPDRPEGIEEEGGERDRD.RSIRLVNGSLALIWDDLRSLCLFSYHRLRDLLLIVTRIVELLG.......RRGWEALKYW...........WNLLQYWSQELKNS 810
H1A1.UG.85.U455_U455A N.-*-----S------R--VI-----I------T----I--------------LA-I.......-E-LG--GR-------QGK-.------S-F--IA-----N-----------FA---A-A-----RSSLKGL-L---G---L...........----L--GR---I- 809
H1C.ET.86.ETH2220 N.---------------I-------VI----I---------------------LI-H.......------LG--------QG--.--------F--IF------------------I--AA-T-----RSSLKGLQ----T---L...........GS-V---GL---K- 805
H1D.CD.84.84ZR085 -.-----S--Q------I--------I--------------------------L--A.......----------------Q--G.T-------FS--------N----------E-I--AA-------.......---------L...........--------R----- 810
H1F1.BE.93.VI850 -.-----D-S-------I--------I----------------K------L--LI-S.......------------G---QGK-.--V---T-F---A-----N------RH---FI--AA---DRGL.......---------L...........G--TR--------- 786
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -.-----G--R------I--------I--------------------------LTHH.......Q-E---------G---QG-G.--V---S-F-P-------------------SI---A-T-----RSSLKGL-L---G---L...........----L--GR----- 820
H1H.CF.90.056 -.--T--D-SH------I--------I----I---------------------LV-N.......---------T--G---Q---.--V-----F-PVV-------S----RL--------V-T-----.......---R-----L...........-------G------ 799
H1J.SE.93.SE9280_7887 N.-------S-------I----I---I----I----A----------------LI-N.......-TEA---G----G---QG-T.--------F---A-----N-----------FV--AA-T-GT--.......L----I---L...........V--VW--G------ 802
H1K.CM.96.96CM_MP535 -.-----D--K------I----I---I----A-----V---------------LI--.......S--A------------Q-KN.--V---S-F---A-----N------RQ--N-I------L-RGL.......-G-------L...........---V---------- 796
H1O.BE.87.ANT70 -.I---LD--K------IA-I---A---V-VIMI--N--KNI----Q---L-IPNHH.......QEEAGT-GRTGGG---EG-P.-W-PSPQ-F-P-LYT---TII-WT--L-SN-ASGIQK........VISYL-L-LWI-.GQ.KIINVCRIC.AAVT---L---Q-- 813
H1O.CM.91.MVP5180 -.-----D--K------IA-I---A-I-I-VIMII-NL-KNI----Q---L-IPV-H.......RQEAET-GRTG-----G--P.KWTA-PP-F-QQLYT---TII-WT--L-SN-ISGIR-........LIDYLGL-LWI-.GQ.KTIEACRLC.GAVM---L------ 826
H1O.CM.94.BCF06 -.-----D--K------IA-I---A-I-I-V-MI--NL-KNI----Q---L-IPI-H.......QEEAET-GRTG----GV--R.KWTP-QP-F-Q-LYT---TII-WT--L-SN-ASGIQ-........LISYLGL-LWI-.GQ.KTIEACRLC.GAVT---L---RA- 831
H1O.CM.96.96CMA102 -.I---LD--K------IA-I--AA---V--IMI--NL-RNI----Q---X-IPIHH.......XAEVGT-G-TG-G---GG-P.-W-P-QQ-F-Q-LYTX--TII-WI-RL-SN-ASGTQS........VTSHL-I-LWI-.GQ.RIIDACKLC.NAVI---X------ 832
H1O.CM.98.98CMA104 -.I----D--K------IA-I---A---V---MI--NL-RNI----Q-----IPIHH.......QSEVGV-G-TG-G---G--P.-L-P-QQ-F-Q-LYT---TII-WT--L-SN-ASGTQ-........VISHLGI-LWI-.GQ.KIIDGCKLC.KAVI---L---Q-- 834
H1O.CM.99.99CMU4122 -.--D-LD--K------IA-I---A-I-I---MI--NL-RNI----Q-----IPNHH.......QSEAGA-G-TG-----G--P.-L-P-PP-F-H-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQT........VISHLGL-LWI-.GQ.KIINACRIC.AAVV---L---Q-- 825
H1O.CM.x.pCMO2_3 -.----LD--K------IA-I---A-I-V---IIIINL-RNI----Q-----IPIHH.......QSEAEA-G-TG-G---G--P.KLT--PQ-F-LQLYT---TII-W---L-SN-ASGIQT........VISHLGL-LWI-.GQ.KIIDACRIC.TAVV---L---QS- 822
H1O.FR.92.VAU -.I---LD--K------IA-I---A-I-V-V-ML--NL-KNI----Q---L-IPIQQ.......QAEVGT-G-TG-G--DE--R.-WTP-PQ-F-H-LYT---TII-WI--L-SN-ASEIQK........LIRHLGL-LWII.GQ.RTIEACRLF.KAII---L---QT- 827
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -.I---LD--K------IA-I---A-I-V---MI--NL-KNI----Q----K--IHH.......QPEAEA-G-TG-G----GMP.TL-PWPQ-F-P-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQT........VISHLGL-L.WTLGQ.KIISACRLC.IAVI---L---Q-- 832
H1O.US.99.99USTWLA -.I---LD--K------IA-I---A-I-V---MI--NL-KNI----Q---L-IPNHH.......QQEVGT--RTG-G---EG-R.-W-ASPP-F-Q-LYT---TII-W--QI-SS-TSGIQK........LISLLGL-LCT-.WQ.RITEACRLC.AAVT---L----I- 825
H1O.US.x.I_2478B -.I---LD--K------TA-I---A-I-I---MVI-NL-RNI----Q-----IPIHH.......QSEAET-GRTG-G---EG-P.-L-PSPQ-F-P-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQK........LISHL-I-LWT-.GQ.KIINACRIC.AAVI---L---Q-- 852
H1N.CM.02.DJO0131 -.-----S---------IA--V-A-II-I--ISVIIT-IA----------L--LI--TT.....T-------ET--GV-GQG--.--V---S-F-T-V-E-F-N-LI-L----T-S---LQ-TL----RSLIRGLQLLN-LRTRL...........-GIIA--GK---D- 796
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WRC.CI.97.97CI14 A.WGS-LQWF-IWNWL-WGLLVI-IV-----LACLMNSIRIA-----K-IS-......QNHLNN.LEEGQQDSE-GIEEDYNSIEINDWQYRRES-IVFLNSLLTS---ICQHLLHIVWSLLSCL-WWINDGW........SLLKDI..............SGRAYGAIR 826
WRC.CI.98.98CI04 T.WGS-LQWF-IWNWL-WGLL-I-IV--I--LGWLMTSIRIA-----K-IS-......QSHLNN.LEEGL-DRE--AEEDNSTLDV-DWQFKKES-ITLLNSLINF-SAVCQTLLQIVWSLLACLFWWIQHGW........NLLKRI..............SGAAHACIR 836
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 Q.WGS-LSWF-IWNWL-WVLLVI-LV--I-VLGCLFTSLRIA-----K-VS-......QSHILN.LEEGL-DNE-T-EEDFIAIEE-DWQFKKESLILFWNSLATL-Y-ICLSLLQ-SYSLLSYLWI-IQNGW........SLLKRL..............CGAAYAALQ 828
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Env end

H1B.FR.83.HXB2 AVSLLNATAIAVAEGTDRVIEVV...QGACRAIRHIPRRIRQGLER..ILL....* 856
H1A1.UG.85.U455_U455A -IT--D-V-V---GWI-----IG...-TIG---LN-----------..A--....- 856
H1C.ET.86.ETH2220 -IN---T---V-G-----F--LI...-RIW--FCN----------A..A-Q....- 852
H1D.CD.84.84ZR085 -I--VD------------I-DI-...RR--K-VL---T--------..A--....- 857
H1F1.BE.93.VI850 -I--F-T---V-------I---L...-R-G--VLN--------A--..A--....- 833
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -I---DTV-----NW-------A...-R-----LN--T--------..A--....- 867
H1H.CF.90.056 -ID---T----------GI-VI-...-R-W---L---------F--..S--....- 846
H1J.SE.93.SE9280_7887 -I----T-----------I--IA...-R-F---L------------..A--....- 849
H1K.CM.96.96CM_MP535 -I----T------G----I--IG...-R-F--LL------------..A--....- 843
H1O.BE.87.ANT70 -T---DTL-V---NW--GI-AGI...-RIGTG--N-----------..S--....- 860
H1O.CM.91.MVP5180 -TN--DTI-VS--NW--GI-LGL...-RIGQGFL---------A--..--V....- 873
H1O.CM.94.BCF06 -TN--DTI-V--GNW--SI-LGI...-RIG-GFLN--------A--..A-N....- 878
H1O.CM.96.96CMA102 -TN--DTF-V--GKW--NI-LGI...-RIG-G-LN-----XX----..S--....- 879
H1O.CM.98.98CMA104 -T---DTI-V--GKW--DI-LGI...-RIG-G-LN-------X---..S--....- 881
H1O.CM.99.99CMU4122 -TN-XDTL-V---NR--SIFLGI...-RIG-G-LN----------Q..A-V....- 872
H1O.CM.x.pCMO2_3 -TN--DTL-V---NW--SIFLGI...-RIG-G-LN----------Q..---....- 869
H1O.FR.92.VAU -TN--DTV-V---NW--SI-LGI...-SIG-G-LN-----------..L--....- 874
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -T---DTI-V---NW-VTI-LGI...-RIG-G-LN-----------..S--....- 879
H1O.US.99.99USTWLA -T---DTV-V--GSW--NI-SG-...-RIG-G-LN--------A--..--X....- 872
H1O.US.x.I_2478B -TN-VDTI-V---NW--SI-LG-...-RIG-G-WNV-------F--..S--....- 899
H1N.CM.02.DJO0131 -I----TI--V-------L--LA...-RIG-G-L------------..A--....- 843
H1N.CM.95.YBF30 -I----T---V-------I--LA...-RIG-G-L------------..A-I....- 853
H1N.CM.97.YBF106 -I----T---V-------F--LA...-RIG-G-L------------..A--....- 840
H1P.CM.06.U14788 -T-X--TV--S--NW--Q--A-G...-QIG-GFLN----L------..S--....- 883
H1P.FR.06.RBF168 -T---DTV--S--GW--Q--I-G...-QIG-GFLN--------I--..S--....- 879
CPZ.CD.06.BF1167 CIVCIDTL-EFTGWW--G---AL...RV-VDI-----T-------I..A-N....- 885
CPZ.CD.90.ANT IIKNIDRL--W-G-K--SILLAL...-TIV-I--EV---------I..A-N....- 859
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -T---DT-----------I----...-RIG-G-L------------..S--....- 850
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -IN--DT--V--------I--L-...-RIG-G-L------------..A--....- 836
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -I---D------------X--IA...-RVG-G-L------------..A--....- 842
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -I---DT-----G-----IL-AI...TRLG-G-L------------..A--....- 853
CPZ.CM.98.CAM3 -I---D------------IL--A...-IIG-G-L------------..S--....- 860
CPZ.CM.98.CAM5 -T---DT------N----I--F-...-IVG-G-L------------..S--....- 866
CPZ.GA.88.GAB1 -I---D------------I--AF...-VTL-I--N-----------..A--....- 855
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -I---DT---I---R--TI---A...TRIG-G-L------------..A--E...- 857
CPZ.TZ.00.TAN1 LIQAIDRL-NFTGWW--LI--G-...VYIA-G--N----------L..A-N....- 872
CPZ.TZ.01.TAN2 LIHAIDRL-DFTGWW--LI--GI...TYIG-G--N----------I..A-N....- 877
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 FIRN-DRL-NFT-WW--IL--GA...VNIF-G--N--T-------I..A-N....- 871
CPZ.TZ.09.UG38 LIQAIDRL-NFTGWW--L--AG-...AFVAQG--N----------I..A-N....- 865
CPZ.US.85.US_Marilyn -T---DT-----------I--LT...RRLFLG-I------------..S--....- 837

gp41 end
Env end

MAC.US.x.239 VQAVWRSATETL-GAWGDLW-TL...RRGG-W-LA----------L..T--....- 880
H2A.DE.x.BEN FQAFART-RETL-GAWGWLW-AA...RRIG-G-LAV-------A-L..A--....- 861
H2A.PT.x.ALI FRAFARIARETLTNTWRDLWGA-...-WVG-R-LAV-------A-I..A--....- 863
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST FRAFAR--GETLTNAWRGFWGTL...GQIG-G-LAV-------A-I..A--....- 861
H2B.CI.x.EHO IQAAAR-AGETL-SAARTSWG-L...RR-AGE-IA--------A-L..A--....- 853
H2B.GH.86.D205_ALT LRAAAR--GETL-SAGETLW-AL...RR-A---IA----------L..T--....- 860
H2G.CI.92.Abt96 CTAATR-AQETLTSTWRALWKTL...GRVG-G-LA----------L..T--....- 885
H2U.FR.96.12034 FQAFGK-ARETLSRTGRELW-TL...GRVG-WL-A--------F-L..A--....- 868
COL.CM.x.CGU1 ..LVPRGPSLQIL-TLQ-WLRSA...ARGW-RAPEYL-GWIYDRPQ..GPA....- 838
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 I-WAGGELGQTFQRWAEVALQ-L...GRGI-E-LA--A-----A-L..F-N....- 847
DEB.CM.99.CM40 ITWAGGELWQWLQGIAEMALQGL...VR-GG--LRV-A-----A-L..--N....- 871
DEB.CM.99.CM5 IIWAGQEIWEWLQGIAQVA-QGL...VWGG-NLLA--A-----A-L..L-N....- 851
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 LRD-GTSAIQQGRATAEV-LAAL...TR-A-EVVA----------I..V-N....- 865
DRL.x.x.FAO LQEVAQRIWREGRQLGLSSARAL...RALAQEVAA--------A-V..LFN....- 896
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -I---DCV-VWT-DW--Q--AIA...-RIG-G-LN-----------..S--....- 859
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -I---DCV-VWT-DW--Q--AIA...-RIG-G-LN-----------..S--....- 850
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -TG-AQ-L-R-AR-AWG-LGAI-...RS-Y--VINS---V-----K..V-G....- 855
GSN.CM.99.CN166 -TGI-DSL--FTWNW-EA-LHAC...RRVW-EFLA--------A-I..LFN....- 882
GSN.CM.99.CN71 VSGI-DSL-VFTWNW-EPLVQT-...GRVW-EFLA--------A-I..L-N....- 887
LST.CD.88.SIVlhoest447 WSWNKIRRNRRDISAAHARNLRL...GQKK-WRFRFRG-SGFPS-TTETA-....- 916
LST.CD.88.SIVlhoest485 WSWNKIRRNRRDISAAHARDIRL...GQKK-WRFRFRG-SGFPS-TTETA-....- 915
LST.CD.88.SIVlhoest524 WIRNKSRRNRGELSK-NGTNIRL...GQNR-RW.RFRF-SGLPS-TTETT-....- 917
LST.KE.x.lho7 WLREKCRRNRGQLSS---KNIQL...GKKK-WRLRFGG-SGISS-ATETA-....- 913
MND-1.GA.x.MNDGB1 -GYTGWLQ-NRIFT-CREA-IAA......GTC-W--L-----SA--..P-N....- 879
MND-2.CM.98.CM16 QGYAQGLWSRGHQW-LSTAACFR....AIA-G-IN--------A-V..L-N....- 867
MND-2.GA.x.M14 QSFAQRLWSGGHQL-LSVIRGAA....AIG---GN--------A-V..L-N....- 868
MND-2.x.x.5440 QGFAQRLWSRGYQL-LSG-RGAA....AFG-G-WN--------A-A..L-N....- 891
MNE.US.x.MNE027 VQVAWRSATETL-GAWGDLW-TL...GRVG-W-LA-------E--L..T--....- 883
MON.CM.99.L1_99CML1 VT---D-L-RFTIVW--ALLHAG...GRLW---VA--------A-I..F-N....- 870
MON.NG.x.NG1 CTGAID-L-RFTVIW--A-LRLG...GRLW-GLVAV-------A-I..L-N....- 884
MUS-1.CM.01.CM1239 GTAA-DQL--FTWNW-EPILQIG...RRVW-EFLA--------A-I..L-N....- 892
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 STAV-DQL-TFTWNW-ET-LQAG...RRVW-EFLA----V---A-I..L-N....- 898
MUS-2.CM.01.CM1246 VSGA-D-L--FTWNW-EPILQFS...-KIW-KFLA--------A-I..L-N....- 883
MUS-2.CM.01.CM2500 VTAAIDGL--WT-NW--A-LQ-S...KQL*K-FLA--K-----A-I..L-N....- 879
OLC.CI.97.97CI12 RTLKQKRQ......HGINLQQKK..QRRGSPLQKAQEQLG-E-A-T..TGV....- 844
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --W-GEMA-ENAYYTWRGLQSLA...RQLAGWPATCG---------..L-N....- 855
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 SGW-AEMAQQNAYFVWRGLCVTA...-DIA-WPGTVC------F--..L-I....- 862
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 SSWFAEMALQNAYYTWRGLCA-A...RDFAGWPAMVC---------..LCN....- 851
RCM.NG.x.NG411 SSW-AEMARTNAYYTWRGLCA-C...RDPAGWPATLC------F--..F-N....- 858
SAB.SN.x.SAB1 -A--TV-VVQ-ATSAS-S-RHAC...RSIV--VIAH---M--E---..WFN....- 868
SMM.CI.79.SIVsmCI2 CQEAAR-ARETL-SAGRDLW-TL...GRIG-GLLAA---------L..AF-....- 887
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 LQAAWR-ARETL-SAWRDLWQTL...GRIG-GLWA----------L..T--....- 879
SMM.SL.92.SIVsmSL92A LQEAAI-ARQTLVSTGRTIWQTL...GHIG-G-AA----------L..T-N....- 886
STM.US.89.STM_37_16 -QAAWR-AGETL-SAGRDLW-TL...GRVG-R-GA----------L..T--....- 883
SUN.GA.98.L14 RIRNACR-SRERVSSSQKARSRTFSLGRKW-PKWNRT-GS-IPS-TTETT-....- 920
SYK.KE.x.KE51 -I--GREV-HQMVAIWQALLAYA...RRVAENVAAL---L-----I..Y-N....- 841
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -A--GREIRDW--AIWQAIYAAT...RRVVE-VAAL---L-----I..Y-N....- 833
TAL.CM.00.266 WRDGIT-L-RFTWWW-NG-LAAA...RW-GE--AA----T-----Y..CFT....- 873
TAL.CM.01.8023 WGDCVT-L-RFTWRW-SG-LAAA...RW-VQ--AA----T-----Y..C-A....- 891
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -ARSFE-L-S-AQSASRTLWNAC...RS-Y---LEH---M--E---..WFN....- 880
VER.DE.x.AGM3 -QEAVV-L-RLAQNAGYQIWLAC...RS-Y---INS---V-----G..--N....- 878
VER.KE.x.9063 -QEARL-V-RFAQNAGHQIWLAC...RSTY-H-ISS---V-----E..--N....- 878
VER.KE.x.AGM155 -QEAV-HL-SFARNAAHQIWLAC...RS-Y---INS---V-----E..V-N....- 871
VER.KE.x.TYO1_patent -QEI-QTL-GVAQNACHQIWLAC...RS-Y-N-VNS---V-----E..--N....- 864
WRC.CI.97.97CI14 KKIAKSRKENTQ--VSATGSRKT...AASS-IRMLAT-LCASFDKCRRSFSERRQ- 879
WRC.CI.98.98CI04 KKITKSRKETTEK-ISENSNRET...T-SS-VWKL-T-LCSSLNKSRRR-F....- 885
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 EKIAARRQKRKEK-IYTPGSRET...SRSSSIRGITA-LCTNLNPCRRGQQ....- 877
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Nef start acidic cluster poly-P helix
myristoylation phosphorylation

H1B.FR.83.HXB2 MGGKWSKSSVIGWPTVRERMRR................AEPAADRVGAASRDLE......................KHGAITSSNTAATNAACAWLEAQE.EEE.....................VGFPVT.PQVPLRPMTYKAAVDLSHFLKEKGGLEGLIHSQRRQDI 109
H1A1.UG.85.U455_U455A -------K-RVE--E--K---E.....TPA...........--KG---V-Q--D......................-Y--V-----SS---S--------EGD......................-----R.-------------F---F--------D------K--E- 109
H1C.ET.86.ETH2220 ---TM--C-PV---AI---I--.....A...........A---EG--------D......................-Y--L-----P-N-PD--------E---.....................-----R.-------------F---L------------Y-KK--E- 110
H1D.CD.84.84ZR085 ---------IV---AI---I-K.....TDPRERRR...P-----G---V-----......................R----------T-------V----ED--.....................-----R.--------------------RK-------VY--K---- 118
H1F1.BE.93.VI850 ---------IV---A-G----Q.....TPT...........--EG---V----D......................RR--------RT--PDL-------E--......................-----R.----V-------------------------Y-KK-G-T 109
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---------IV---E----I-N.....TPT...........--EG---V-Q--D......................R-----------N-PD--------EDS-.....................-----R.---------F-G-F---F--------D---Y-KK--E- 110
H1H.CF.90.056 --------RMG--S-I------.....A...........--V-EG---V----D......................RR--V-IN---S--RDA-------DG--.....................-----R.-----------G-F------------D---Y-KQ---- 110
H1J.SE.93.SE9280_7887 --N-----....--Q-------.....APAP..........---G---V-Q--A......................---------------D-------TE--......................-----K.--I--------G-----F--------D---Y-KK--E- 106
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---------IV---AI------.....ARPAADRVG..TQ----G---V-Q--A......................R---V-----SHN-PD--------E--......................-----R.-------------F--GF--------D---Y-KK--E- 118
H1O.BE.87.ANT70 --NALR-GKFE--AA------.....RTR..TFPESE...-C-PG--QI--E-A......................AR-G-P--H-PQN---L-F--SHQE--......................-----A.-----------G-F---F------------Y-HK-AE- 115
H1O.CM.91.MVP5180 --NA----KFA--SE--D---.....RSSS....DPQQ..-C-PG---V--E-A......................TR-G-S--H-PQN---L-F-DSHKD-D......................-----R.---------F---F---F--------D---Y-HK-AE- 114
H1O.CM.94.BCF06 --NA---RKFA--SE--Q---.....QSSP....DPQ...-C-PG---V--E-A......................AR-G-PD-Y-PQN---L-F--SHTE--......................------.--M----I-----F---F--------D---Y-HK-AE- 113
H1O.CM.96.96CMA102 --NVLG-GKFA--SA--D---.....KAPAA.EPEPE...-C-PG--EL--AVA......................AR-G-P--Y-PQN---L-F--SHQD--......................-----R.---------F-G-F--GF--------D---Y-PE-AE- 116
H1O.CM.98.98CMA104 --NVLG--KFA--S-------.....RAPX...PEPE...-C-PG--XL--E-A......................AR-G-P--Y-PQN---L-F--SHQD-D-.....................-----R.----V----F-G-F---F--------D---Y-DA-AE- 115
H1O.CM.99.99CMU4122 --NALX--RFP--SAI-X---.....KTSP....EPE...-C-XG--PV--E-A......................AR-G-P--Y-PQN---L-F--SHSD--......................-----R.----V----F---F---V----N-------Y-HG-AE- 113
H1O.CM.x.pCMO2_3 -ENALR--RFE---AI-----.....KTSP....EPE...-C-PG--QV----A......................AR-G-P--H-PQN---L-F--SHQN--......................-----R.----P----F---F---F--------D---Y-PA-AE- 113
H1O.FR.92.VAU --NVLG--KWA--SE--R---.....QTSPDPQSSDT...QP-PG-R-V--A-A......................DRRG-P--Y-PQN-Q-L-F-GSHQGKG......................I----R.-----------G-F---F--------D---Y-HK-AE- 117
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --NVLG-DIFK--SA------.....GTSP....DPE...-C-PG--QI--E-A......................AR-G-P--Y-PQN---L-F--SHQD--......................-----R.-----------G-F---F--------D---Y-HK-AE- 113
H1O.US.99.99USTWLA --NILT--KFE---A--R---.....QTSP....DPQ...-C-PG--EV--A-A......................GR-G-PN-Y-PQN---L-F---YQD-D......................-----R.-----Q---F---H--------N---D---Y-HK-AE- 113
H1O.US.x.I_2478B --NALR--KFA---A------.....RASP....KPE...DC-PG--EV--Q-A......................AR-G-P--Y-PQN---L-F--SHQD-D......................------.-----------G-F---F--------D---Y--Q-AE- 113
H1N.CM.02.DJO0131 --KI-----IV---EI-----.....RQRPH...EPA..VEP-VG-----Q--A......................NR--L-T---RTN-PTV--V----E-G-.....................-----R.-----------------F------------W-RK---V 116
H1N.CM.95.YBF30 --KI-----LV---EI-----.....RQTQ....EPA.V--.-VGA----Q--A......................NR----IR--RDN-ESI-------E---.....................-----R.-------I---Q-F---F---D-------VW-RK---- 115
H1N.CM.97.YBF106 --KI-----LV---EI---I-.....RQT......PE...-.-VG---V-Q--A......................NR----T---KDN-QTV-------EX.-.....................-----R.-------------F---F-----------VW-RK--E- 110
H1P.CM.06.U14788 --NA-K---LV---A---KIK.....QTTPTTPDPTTPVT-.-PG--EI-KE-A......................QGKG-P-KFSSKN---L-F-D-H-E--......................-X---R.------C------F---F--------D--VY-PE-AE- 119
H1P.FR.06.RBF168 --NA-K---LV---A-----N.....QTAP....ETX.....-PG--EI-KE-A......................QGKG-R-KYNSKN---L-F---H-D--......................----XR.----X--------F---F-------XD---........ 103
CPZ.CD.06.BF1167 --AVLGT.RFP-IDNMLN-I-...................NTPAADAPG-Q--H......................NR-GL-TNTIGTEHDVLQHSGDHTE-A......................-----R.----M----E-L-----W-----------YW-PK-AA- 105
CPZ.CD.90.ANT --SA---IKWV-ARQAIRKIHE..................TNP-DI-PCGNE-A......................SR--L---TIGTEKDVITYS-DHTE-G......................T----R.----M----E-L-----X--------DX--XXLK-AA- 107
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --N------LV---E--A-I-Q.....AQ...........---PG--SV-----......................A-----TR--PQN-QTL----EMQGH--E....................-----R.---------F-G-F--GY------------Y-R---E- 111
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --KV-----LV---Q-ID----.....QQ...........DP-EG---V-Q--A......................NR----IR--KEN-Q-L----E-KE-A......................-----C.-----------E-F---F--R--------VW-TK--E- 109
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --N------LV---A--D-L--.....TP...........---EG--PV-----......................R------R--PQ--ETL----E-RD--......................-----R.-------------F----------------Y-----E- 109
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --A------LV---EI---IK-.....AP...........T---G--EV-Q-IA......................SR--V-IR--PQ--ETL----EMQD--......................-----K.---------F-G-F----------------W-RK--E- 109
CPZ.CM.98.CAM3 --NR-----LV---D----LSE.....LN...........LL-PG--PV-Q---......................A---V-TRH-PQN-QTL----EMQEHN-E....................-----R.---------F---F-------K--------Y-IXXXXX 111
CPZ.CM.98.CAM5 --N------LV--AA--Q-I-Q.....TP...........---SG--PV-Q---......................AR----TR-HTK.YQTL----EM-NH--E....................-----R.-----------Q-F---------------VY-TK--E- 110
CPZ.GA.88.GAB1 --T------LV---E--R-I-E.....AP...........T--EG--EV-K---......................R------R--PE--QTL----EMDN--......................-----R.----T--------F---------------VY-R---E- 109
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --N------IV---Q----L--.....TQ...........E--EG--EV-Q--A......................RR-----RH-PQ--QTL----EM-Q-D......................-----R.-------------F---------------VY-K---E- 109
CPZ.TZ.00.TAN1 --NIFG..RWP-ARKAI-DLHN..................TSSEP--Q--Q--Q......................NK-GL-TNTLGTSADVLEYSADHTE--......................-----R.-A--M----E-L-I---W--------D--FF-PK-AA- 105
CPZ.TZ.01.TAN2 --NIFG..RWP-ARRAI-DLHK..................SSHEPI-Q--T--Q......................NR-GL-NNTIGTSADVVEYSADHTE--......................-----R.-A--M----E-L-----W--------D--YF-TK-AA- 105
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --NIFG..RWA-ATE-LR-LH...................A-PAHD-Q--KE-H......................ER-GL-NNTIGTEKDVAHYSQDHTE--......................-----R.-A--M----E-L-T---W--------D---Y-T--AA- 104
CPZ.TZ.09.UG38 --NIFG..KWP-AQRAIQAIHE..................SNPTIK-Q--Q--Q......................AR-GL-T-TLGTSADVINYSHDHSE--......................-----R.-A--M----E-L-----W--------D--PF-TK-AA- 105
CPZ.US.85.US_Marilyn --N------IV---E--N-L-Q.....TQTT.........A--EG--PV-Q--A......................E-----TR--PQN-QTL---DEMTNH-SE....................-----R.-----------Q-F--GF-----------VY-R---E- 113

Nef start R17Y mutation premature stop in Mac239
MAC.US.x.239 ---AI-MRRSRPSGDL-Q-LL-ARGETYGRLLGEVED...GYSQSP-GLDKG-SS.LSCEG.........QKYNQGQYMNTPWR-P-EEREKL-YRKQNMDDID...............E*DDDL--VS-R.-K----T-S--L-I-M---I--------IYY-A--HR- 140
H2A.DE.x.BEN --ASG--KLSKHSRGL---LL-ARGDGYGKQRDASGG...EYSQFQEESG-EQNS.PSCEG.........QQYQQGEYMNSPWR-P-TERQKDLYRQQNMDDVDS..............DDDD.LI-V---.-R--R-E----L-I-M---I------Q-MFY-R--HR- 141
H2A.PT.x.ALI --ASG--KRSGPLQGL---LLQTPGETCGGQCSGSGG...GYSQSQ-GSG-GQKL.PSCEG.........QRYQQGDFMNTPWRTP-TEREKELYKQQNMDDVDL..............DDDDSL--VS--.-R-Q--T----L---M--LI--R-----MFY-E--HR- 142
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST --ASG--KRSEPSRGL---LLQTPGEASGGHWDKLGG...EYLQSQEGSG-GQKS.PSCEG.........RRYQQGDFMNTPWRAP-.EGEKGSYKQQNMDDVDS..............DDDD.L--V---.-R----E---RL-R-M--LI---------YY-D--RRV 140
H2B.CI.x.EHO --SAG--KQSKQQ-GL---LL-ARRGPRGESSGERQE...RSLQYP-GSDKG-NS.PSCDG.........................QK-LG-EGGGKQDSD-DD.................EDNE--VR-R.-G-------F-L---M--------E---IFY-E--HK- 123
H2B.GH.86.D205_ALT --SAG--KRSERQQGL--KLL-VPERPYGRLSGERRE...QSSRSP-ESDK--NS.PSCEG.........................QNARG-EGGGQQDAD-SD.................EDDE--AICKT-I---------L---M---I--Q-----MYY-E--HR- 124
H2G.CI.92.Abt96 --SAG--KRAPQQLGL-K-LLQARGEPYGKLWEGLEE...GYSQYREESGKG-SS.LSCEG.........QQYTQGQFMNTPWR-P-TER-KL-YRXQNNDDVD...............SDDNDL--V--Y.-K----V-S--L-I-M---I--------IYY-E--HR- 141
H2U.FR.96.12034 ---SI--KHSKRSGKL---LLAARGENYGRLWGGLED...GFELYQ-GSGK--SS.RFCEAQG.......QGYSEGEFMNTPWRTP-TGKDKLQYKQQNMDDVD...............EEDNDL--VA-R.-R-A--T----L---M---I------D-IFY----HR- 143
COL.CM.x.CGU1 --SLL-CLNIRQQ-QT-GGVLGRLFGIYWYPGVQAF....RFLRHFRGGYDLRRVAGVERLNICEDG....YMTVP-VLPNCPCPLCYRHPDVYYHNPEPEDV-D..................VEA-CY-M.SRL-V-QA-I-LL--I-C----------I-RTPE-D-L 143
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---RN--TQSS.GQEENWGKHFKGGQR.WRYRYLGEES.-KFLPYQPESDKE-NCS...............LTEETFI-NPRREIKCTQRQQ......-DFDQQ...................EE-----K.-R--I-DP---LMI-Y-----------DIFY-A--HA- 126
DEB.CM.99.CM40 ----N--IPSR.GQVGSFGSGSRGLLR.WRYRDLSEQE.-QFSECLLESD-EQSSS...............STE..FW-SPRREIKCTNKQQ......-DLDQT...................EA-----R.---SI-DP---LMI-Y-----------DVFY-A--HA- 124
DEB.CM.99.CM5 ----N--TPSF.GQGKKSGSGSKGLLR.WRYKDLSGEA.-TFSPFLQESDKEQSCY...............STEEPLYADPHREIKCTQR-Q......ECYD--...................HGI--A-R.-R--I-EP---LMI-Y--Y--------DIFY-A--HA- 126
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --S-N--QAS..GIWGLAPSNKEGRQRKWYWRLLPEQQ.-KWWPSPDGSD-A-KLSSTRLLEHDEDEETFVDAEEIIQSSPALDPQHPRIHQY....VVDHDD-...................EE-----R.-RR--HAP---DMI-M----------QDIFY-P--HA- 143
DRL.x.x.FAO ---QN--KREEAYARFYK-L--.............GYG.AKGGNLDYHQLEPS-PLLRKWQPFPGGLDKA......QRSSS---LDTTHMQ-A-AEKDVTLPT-EE..........QPSEEEEEE-----C.--R---EP---DL--F----------K-IWW-L--ET- 139
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --NA-K---FV---A------.....QTSPEP........DP-PG--EV-IA-A......................QR-G-PAKY-PKN-Q-L-F---H-N--......................-----V.---------F-G-F---F-----------VF--A-S-- 112
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --NT-K---F----A------.....QTSPEP........KP-PG--EV--V-A......................QR-G-PAKY-PRN-Q-L-F---H-D--......................-----X.---------F-G-F---F-----------VF--A-SE- 112
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --SSN--RQQQ-LLKLWRGL-GKPGAD.WVLLSDPLIG..QSSTVQEECGKA-KK.....................SW-K...GKMTPDGRRLQEGDTFDEWDD.................DEEE-----Q.-R----Q----L---F-----S----D-IYY-E--EK- 125
GSN.CM.99.CN166 --S-N--QQQQESS-ALLSS-GTGQRP..YFTLVDEYG.-NFWLSPD-SDKGRRYY...............LTEEP-..PKRG-.............LE-Y-PS.......................C--R.-R----DP---VM---------------MFYCED-HQK 113
GSN.CM.99.CN71 --S-N--QQSQESS-ALLSSHGTGQSP..SFRLLDEYG.-NSWLSPD-SD-GRRYY...............LTEES...PSRQN.............CIDY-PS.......................C--R.------DP---LM--------------AMFYCED-HQK 112
LST.CD.88.SIVlhoest447 --NIFG-PAAD--WKTLR-L-A.............GAG..TRSEGTEETYQQ-M........................QETSD...........-DKRRDGDSD.................SEEE-----R.--R--CSP---TLI-----I---------YW------- 102
LST.CD.88.SIVlhoest485 --NIFG-PAAD--WKTLR-L-A.............GAG..TRSEGTEETYQQ-M........................RETSD...........-DKRKDGDSD.................SEGE-----R.--R--CSP---TLI-----I---------YW------- 102
LST.CD.88.SIVlhoest524 --NIFG-P-ADS-WR-LRKL-A.............GSG..TR-EGTEESYQK-M........................EQTLG...........-DKTE-.DGD.................SDSE-----R.--R--CSS---TLI-----I---------YW----N-- 101
LST.KE.x.lho7 --NAFGRPAAD--WKTLR-F-A.............GSG..RN-EGTEDSY-A-I........................EKTSN...........-AKRRDGDSD.................SEEE-----K.--R--CSP---TLI-----I---------YW------- 102
MND-1.GA.x.MNDGB1 --SSQ--KRSEA-VRYSSAL-Q.............LVG....GPVTPDGYKQI-S..................SQGAEKQSLLRGR-YGTYSEGLDKV-NDPLTKDEKLDLTQQD....PEEEEE-----C.R--S--VPS--DLI-F---I------G-IYY-R--EE- 130
MND-2.CM.98.CM16 ----S--QQEEKYLKYYKA---.............GYG....-EGTNGDYQQ-HASEPLLG....................AL-TSQEEFDREQKSSST.....................DEEEET----Y.--C-V-EP---DL--MP-----------IW--K--EE- 111
MND-2.GA.x.M14 ----S--QREQ-YAKYYKAL--.............GYG....-EGTNLDYQL--EQRLLEG....................PLGTSLGASDKELKSCSTKVD.................DEQKEER----Y.-TQ-V-EA---NLI-M------------IWF-R--EE- 115
MND-2.x.x.5440 ----S--QREQHYIKYYKAL--.............GYG....-EGTNLDYQV--EQQPLAG....................A-GTSL-ASDKVLRPYST-RDLRHQQDVTLPSEKEQPSDEEEE.-----Y.-TQ-VPEA---DLI-M------------IWW-K--EE- 131
MNE.US.x.MNE027 ---AT--KRSKSPGDL-Q-LL-ARGETYGRLWEGLED...GYSQSL-GSDKS-SL.LSCEG.........QKYNQGQFMNTPWK-P-GEREKL-YRKQNMDDID...............EEDDGL--V--R.-R----A----L---M---I--------IYY-E--HK- 141
MON.CM.99.L1_99CML1 --S-N--QQSPLSS-PLLGSQSSGRMR..YFMLEDDYG.-QSWLSPD-SD-ERKYS................LTEGRN-KQRRQP............LDDDDDD...................DG--C--R.-R----DP-W-LMM----Y-------GEMFYCED-HRK 119
MON.NG.x.NG1 --S-X-XQPAQEPLMPSHGSQSSGQTR..SFAWEDDYG.-DSWLSPD-SD-GRRFS................LTEGRNHRSNRRP-TV.........VDDAD-DQ..................DLP-C--R.-M----DP-W-IMM------------DK-FYCXDXHQK 123
MUS-1.CM.01.CM1239 --S-N--QQEQQPL-SSPSSPGTGQSP..YFRLVDEYG.-NSWLSPD-SD-GRKYS................LTEGS...NERPL............IE-H-RS.......................C--R.-R----DP---MMI----Y---------MFYCEE-HQK 112
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --S-S--QPAQQSLISSPPSPGTGRKQ..YFKLVEEYG.-NSWLSPD-SG-GRRYS................LTEGA...SKRPV............IE-H-RT.......................C--R.-R--I-DP---LM--M------------MFV-TE-LQK 112
MUS-2.CM.01.CM1246 --S-N--PQSQERS-PLRSSHGTGPNR..YFSLVKKYG.-NSWLSPD-SA-GRKYS................LTEN-...GRRQI............IE-H-CS.......................C--R.-K--I-DVN--LMI----Y--K-R----MFVCID-LQK 112
MUS-2.CM.01.CM2500 --S-N--KESQQPLMGSPSGPQTGQTP..YFKLVNNYK.KHSWLSPN-SA-GRKYS................LTKGS...NKKAI............IKKHKRS.......................C--R.--H-IQNP---LIIN-------------MFY-EE-HQK 112
OLC.CI.97.97CI12 --SIC-RRNRE-EVLY-RLRSN......................WGEKEQKQ--.........................SEDQHQ-NLAIESLMTGDTDTDDL-G......................---K.----V-QA---TLIE-------------MYW-P--ENL 100
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----S--H-QS-LVRW-QK-LTTPGEGYSRWHDNLQDGQPRV-EGS-K----FS......................IR-GF.TIE-QQSVD-MD-Y-ETDDTL......................-----K.------A-SF-L-I-M------------IYY-I--HR- 124
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ----S-----A-LQKW-N--LTSSGEAYALLHKTLQDGPARC-EGS-R----FL......................SR-G-.TIE-QQSVD-ID-Y-ETDDTL......................-----K.---------F-L-I--------------IYY-T--HR- 124
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ----S--N-AA-LLRW-FK-LTTPGEGYVRWHETLLDGQPWC-EGS-R----FV......................IR-G-.TAE-Q-SIDDID-Y-DTDDTL......................-----K.--------S--L-I-M------------IYW-I---R- 124
RCM.NG.x.NG411 ----S--A-AA-LRRW-GL-LTTPGEDYARFAETLQDGQPRC-EGS-R----FL......................TR-GF.TIE-QQSVD-ID-Y-DTDDTL......................-----R.----I---S--L-I--------------IYF-E--RR- 124
SAB.SN.x.SAB1 ----S--QQQRHSLWLWSKL-QAPVIQYDMLADPLLG...QSSHIQEECAKS-RD.....................GLIRQGD-SRTEEGVKMKHQGR-PSWYDE................DEEE-----R.-CL---A----L-I-FG-----------IYY-E--KK- 129
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---NI--KRARKPHGP---LLQARGETYGRLWEGLEE...GYLQPR-ELG--WSS.LSCEG.........QTYSEGQFMNTPWK-PVKERGKLKYGRQCMNNVG...............EDDKDL--VA-R.-KI---E----L-I-M---I-#------IYY-E--HK- 140
SMM.LR.89.SIVsmLIB1 ---AG--MRSKRHGGL---LL-ARGETYGRLWEGLEE...GYGQSL--SGKG-NL.PCCEP.........QRYNQGDFVNTPWR-P-REKEK..YRQQNMDDVD...............EEDDELI-VA-M.NRI---A-S--L-I-M---I--------IYY-H--HR- 139
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---NT-SKACKKPQSL-DKLLSARGEQYGRLWDTLEE...GSQRSQ-GSG--WN..LHSIE.........QKYSPGEYMNTPWR-P-REREKG#....NMDDID...............EED...--IA-R.-KI---A----L-I-M---I--------IYY-E--HK- 132
STM.US.89.STM_37_16 --ASG--KQRKQHGEL---LL-ARGETYGKLLEGLGE...GSGPSQ--SDKG-NS.HSCEP.........QRYNEGQFMNTPWK-P--ES-KLEYRQQNMDDVD...............EEDDNL--VA-H.-R----E----L-I-----I-S------IYY-E--HR- 141
SUN.GA.98.L14 --NAFGRP-EV--VRTLF-L.-AGSGT............RAEPAGREYHRLRR...QEVEP...............................LVSA-NGGPNGI.................EQEE-E---R.--R--CKP---QLI-----I---------WY-RT-EE- 105
SYK.KE.x.KE51 --SQS--KQPSR-DEKWRTRWWPFGKPY...SPMPDELLRMSQPYHEDFD-GWRST...............LTEPILD..PKRDFD.SGGKKWNAGDICHD-GDE..................DL-----L.-------L---L-I-----I-R----Q-MFFC-K-HE- 130
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --STS---QQLRSEGKYAIGW-LFGKQY...TPLPDELSR-LQPCR-GFDKAWRST...............LTEPIDPHGPDRDWGHSGGQKFSPGDIVQD-GDT..................GL-----C.--T---TL---L-I-----I-N----Q-MNYCEK-DE- 133
TAL.CM.00.266 --SVK--LLGETASQRLQGSHGGGRMVY...WRLRDGQVKRSQLSP--RGK--NIALLD.........EEWQATGADYMGKALTQGEVWYEK......EQE-NDM..................EL-----R.-K----TC---LGI-F-F--------K-IFYNK--HA- 133
TAL.CM.01.8023 --SVK--LLGETASQRLQGSPGAGRLVY...WRLRDGQCRQLQRSR-ERGKG-NIALLD.........AGWQASDANWMGKAL-EGEVWYEK......EQE-NDM..................EL-----R.-------CN--LGI-F-F--------K-IFYNN--HA- 133
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ---SN--REQQ-LLRLWRAL-KAPVVRYGMLADPLIG...QSSNIQEECDKNWNG.....................GSTRR..GKSTPEGRKL-ADDTWDDW-P.................EEEE-----R.-R----Q----L---F------------IYW-PK-EQ- 126
VER.DE.x.AGM3 --LGN--PQHKKQLSLWHALHKTRATRYGLLADPLIG...QSSTLQEECDKA-KE.....................SLIRKRNGKMTPEGRKLQEGDKWDEWSD.................EEDE-----R.-R----Q----L---F----------D-IYY-D--NQ- 128
VER.KE.x.9063 --LGN--PQHKKHVSLWHALHKTQVTKYGLLADPLIG...TSSAVQEEYDKG-RK.....................SLIRKRNG-MTPDGRRLQEGDEWDEWSD.................DEDE-----K.-R----Q----L---F----------D-IYY-E--NR- 128
VER.KE.x.AGM155 --LGS--PQHKKQL-IWRALHATRHTRYGLLADPLIG...QSSTLQEECDKG-RK.....................SLIRKRNG-MTPEGRRLQDGDQWDEWSD.................EEDE-----R.-R----QI---L---F----------D-IYY-D--NK- 128
VER.KE.x.TYO1_patent --SQN--PAHKKYSKLWQALHKTHVTRYGLLADPLIG...TSSTVQEECDKA-RK.....................SLIRKQNG-MTEEGRRLQEGDTW-EWSD.................DEEE-----R.-R----Q----L---F----------D-IYY-D--NK- 128
WRC.CI.97.97CI14 ---VF--T--EEHMERYA-RLQRAGRRIRRQ.........RYQQLAAERQQQAVE.....................SGCLLPD-AQ-LI--EE-SVKEDSSD-DEG...................------.----I-QP-F-LL-----LF-------DIFW-A--EE- 120
WRC.CI.98.98CI04 ---IF--E--EQRMHAYA-RLQRAGRKQRRK.........RYQKIATERQQVAVE.....................SGNLLPD-AQ-LIR-EEDSSKEDSSDD-E....................-----H.----I-QA-F-LL-----LF-------YIFW-P--EE- 119
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ---VF--D--EQRMLRYR-RLLRVGRKERRR.........RYTRLAAERQAEAAA.....................SGELLPD-AQTLIR-EEDSSKEDSSDDDA....................I----R.------QA-F-IL-----LF-------DIFW-P--EE- 119
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HXB2 premature Nef end normal Nef end
H1B.FR.83.HXB2 LDLWIYHTQGYFPD*QNYTPGPGV.......RYPLTFGWCYKLVPVEPDKIEEA.NKGENTSLLHPVSLHGMDDP..EREVLEWRFDSRLAFHHVARELHPEYF.......................................KNC* 205
H1A1.UG.85.U455_U455A ----V-----F---W--------I.......---------------D-AEV---.TG---N-----ICQ--V--E..-K---M-K---T--LK-R-Y-----FY.......................................-D.- 206
H1C.ET.86.ETH2220 ----V-N---F---W---------.......---------F-----D-SEV--I.-E---NC----A-----E-E..D----K-K---H--RR-M--------Y.......................................-D-- 208
H1D.CD.84.84ZR085 ----V-----F---W--------I.......---------FE----D-EVV-K-.TE--DNC----ICQ---E-E..-K---V---N-----E-K-K-KY----.......................................---- 216
H1F1.BE.93.VI850 ----V---------W--------I.......-----L---F-----D-EEV-K-.-E---NC----M-Q---E-E..D----R-K---S--LR-I---R---FY.......................................QD.- 206
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----V-N-------W--------T.......-F-------F----MD-AEV---.-----N-----ICQ---E-E..D----V-----S--RR-I--------Y.......................................-D-- 208
H1H.CF.90.056 ----V-N-------W--------E.......-F-------F-----N-QEV-Q-.-E---N-----M-----E-D..G----M-K------LT-L--VK----........................................-D-- 207
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----VHN-------W--------I.......---------------D-SEV---.-E---NC----ICQ--IE-E..-----Q-K---S--RR-I-------FY.......................................-D-- 204
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----V-----F---W--------I.......---------------D-AEV--T.TE--DNC----INQ---E-E..H--I-M-K---S--RR--------D-Y.......................................-D-- 216
H1O.BE.87.ANT70 ----V-N---F---W--------T.......-F------LF-----SEEEA-RLG-TC-RAN----ACA--FE-T..HK-I-M-K--RS-GNT---MIT---L-Q......................................-D.- 214
H1O.CM.91.MVP5180 ----------F---W-C------P.......-F------LF-----SAEEA-RLG-TN-DA-----ACN--AE-A..HG-I-K-Q--RS-GLT-I-LQK---L-P......................................-..- 212
H1O.CM.94.BCF06 ----VH----F---W--------P.......--------LF-----SAEEA-RLG-SS-DA-----ACNY-DE-E..HK-I-K-Q--RS-GLT---LQK---L-P......................................-..- 211
H1O.CM.96.96CMA102 ----V-N---FL--W--------T.......--------PF-----SEAEA--LG--SDRAK----ACN--FG-R..HG-I-K-Q--RS--IT---KVTN--L-L......................................-D.- 215
H1O.CM.98.98CMA104 ----VHN---FX--W--------T.......-F------MF-----SEAEA--LG--H-RAK----ACA--FG-A..HG-I-K-Q--RS-GLT---KIT---L-P......................................-D.X 214
H1O.CM.99.99CMU4122 ------N---F---W--------T.......-F------LF-----SEAEA--LG--CVTAK----ACN--SE--..HG-I-K-Q--RS-GNI---KVT---L-L......................................-D.- 212
H1O.CM.x.pCMO2_3 -----H----F---W--------T.......-F------LF-----SEAEA--LG--C-RAK----ACN--FG--..HG-I-K-Q---S-GRT---MIT--DL-H......................................-D.- 212
H1O.FR.92.VAU ----VH----F---W--------T.......-F------LF-----SEAEA-ALG--C-RA-----ACN--YE-Q..HK-I-K-Q--RS--NT---LIT---L-S......................................-D.- 216
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----V-----F---W-G------P.......-F------LF-----SEAEA--LG--C-RA-----ACN--FE-N..HGQI-K-Q--RS-GST---MVTN--L-N......................................-D.- 212
H1O.US.99.99USTWLA ----V-----F---W--------P.......--------LF-----TEQEA-QLG--D-GAM----ACN--SE-H..HG-M-K-Q---S-GIT---MVT---L-I......................................--.- 212
H1O.US.x.I_2478B -----H----F---W--------T.......-F------LF-----TE-EAKRLG-VC-RAH----ACN--FE--..HG-I-K-Q--RS-GNT---KIT---L-P......................................-D.- 212
H1N.CM.02.DJO0131 ----V-----F---W--------T.......-F-------F----LSAEAV---.-E-D-NA----LCQ--V--G..HK---Q-Q---S--RR-I------DFY.......................................---- 214
H1N.CM.95.YBF30 ----M-----IL--WH-------I.......---V-----F----LSAEEV---.-E-D-NA----ICQ--A--D..HK---V-----S--RR---------FY.......................................---- 213
H1N.CM.97.YBF106 ----V-----F---W---------.......---XC----F----LSEEAV---.-E-D-NA----ICQ--V--D..HKQ--V-----S--RR---K----DFY.......................................---- 208
H1P.CM.06.U14788 ----------F---W--------E.......--------LF-----SEVEA--MGD-Q-KAK----ACTY-FS--..HK-I-V-K---S-GRE---LQK---L-.......................................IKD- 218
H1P.FR.06.RBF168 ................................................................................................................................................... 103
CPZ.CD.06.BF1167 --T-MFN---I---W---------.......----CR--LF----AD-PEED-R......NL-M--ACSY-R---..NG-L-V-K---E--RR-I---R-----.......................................-..- 196
CPZ.CD.90.ANT --M-MFN---I---W----EE---.......----CR---F------SPPDD-R......NI----ACT--DG--..HK-I-R-E--AS-MRR-I---R-----.......................................RD.- 199
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ----V-----F---W---------.......---------F----LT-EEV-K-.-E-DTNI----ICQ-EIE-E..HG---V--Y-----LR-I---Q----Y.......................................QD.- 208
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----V-----I---W---------.......---------F----LS-EEV---.-Q-D-NV----MCQ---E--..DK---V-----S--RV-R-------FY.......................................Q--- 207
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ----V-----F---W---------.......---V-----F-----D-TDV---.-E-D-NV----MCQ--QE-E..H----M-Q---H--LT-R--------Y.......................................-D-- 207
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----V---------W---------.......---------F----LP-EEV-K-.-E---NC----MCQ---E-E..-----V-T---K--LR-L---K----Y.......................................RD.- 206
CPZ.CM.98.CAM3 X-HGY-----F---W---------.......-----Y-G-F----LT-EEV-Q-.-E-D-NI----ICQ---E-A..HG---V--------LR-I---Q----Y.......................................Q-.- 208
CPZ.CM.98.CAM5 ----V-----I---W---------.......---------F----LT-EEV-K-.-E-DTNI----ICQ---E-E..HG---V--------LK-L---Q----YGDHNPAPAQ.................................- 214
CPZ.GA.88.GAB1 ----V-----F---W----T---T.......-F--C----F----LTEEQV-Q-.-E-D-NC----ICQ---E-E..DK---V--------LR-I---Q----Y.......................................-D.- 206
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----V---------WN--------.......-----Y---F-----S-EAV---.----DNL----LCT--FE-E..-K---I-K---Q--LR-L---K----Y.......................................RD.- 206
CPZ.TZ.00.TAN1 --T-M-N---V---W--------I.......----CR--LF-----D-PEDD-K......NI----ACS--TT--..DG-T-I-----S--RR-I---RY----.......................................-..- 196
CPZ.TZ.01.TAN2 --T-MFN---I---W---------.......-----R--LF-----D-PEDD-Q......NI--R-ACS--SN--..-G-T-I-----S--RR-I---RY----.......................................-..- 196
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --T-M-N---V---W---------.......----CR--LF-----T-PEDD-R......NI----ANS--RE--DGDG-T-M-Q--TS--RR-I---R-----.......................................-..- 197
CPZ.TZ.09.UG38 --M-M-N---I---W--------I.......----CR--LF-----D-PEDD-R......NI----YCS--RE--AG-G-N-I-C---S-SRR-I---RY----.......................................-..- 198
CPZ.US.85.US_Marilyn ----V-----I---W---------.......-----Y---F----LTEEEV-Q-.----TNI----MCQ---E-E..HG---I-Q--TE--RR-R-K-------.......................................R-.- 210

max HIV-1 similarity normal Nef end
MAC.US.x.239 --IYLEKEE-II--W-D--S---I.......---K----LW-----NVS..D--QEDE.EHY-M--AQTSQW--..PWG---A-K--PT--YTYE-YVRY--E-GSKSGLSEEEVRRRLTARGLL...NMADKKETR.........- 263
H2A.DE.x.BEN --IYLEKEE-II--W----H----.......---MY---LW---S--LS..Q--EEDE.ANC-V--AQTSRH--..EHG-T-V-Q---M--YNYK-FT-Y--E-GHKSGLPEKEWKAKLKARGIP...YSE...............- 258
H2A.PT.x.ALI --IYLEKEE-II--W----H---I.......---MF---LW-----DVP..Q-GEDTE.THC-----QTSRH--..THG-T-V----PK--HDYK-FI----E-GYKSGLPEDEWKARLKARGIP...FSKNRNS...........- 263
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